Figure 1

SEQ ID NO:1 polypeptide sequence
MLQVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGELDSQTGHVSLGKNERLAVLKODHYAYEDER

VLDVVIKGHERLYEVMKEKDEIYMKPDFSDEDGIRAAELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIDPTLHDKKMAELENNQ
KIKVLLAQSLFGEPDVLLLDEPTNGLDIPAISWLEDFLINFDNTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKVYVGNYDFW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDFIARFSANASKSKQATSRKKQLEKIELDDIQPSSRRYPFVKFTPEREIGNDLL
IVONLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILIGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGSFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFEGVNM
NLVDWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLS SANVLLLDEPTNHLDLES ITAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNKQOGGVSKEIPYEEYLQEIGVLK

SEQ ID NO:2 polypeptide sequence
MLOVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGEIDSQTGHVSLGKDERLAVLKQDHFAYEDER
VLDVVIKGHERLYQVMKEKDEIYMKPDFSDEDGIRAAELEGE FAEMNGWNAEADAANLLSGLGIEPDLHDKNMSELENNQ
KVKVLLAQSLFGDPDVLLLDEPTNGLDIPAISWLEDFLINFENTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKLYVGNYDFW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDFIARFSANASKSKQATSRKKQLEKI ELDDIQPSSRRYPYVKFTPERE IGNDLL
TVENLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILVGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGTFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFDGVDM
NLVEWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLS SANVLLLDEPTNHLDLES I TAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNQAGALSKEVPYEEYLOEIGVLQNN

SEQ ID NO:3 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEI TAPET I

EGEFSVLDQVSIDKMMIALDGTPNKGKLGANATLGVSIAVARAAADLLGQOPLYKYLGGFNGKQLPVPMMNIVNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGATTFKESLRWGTEIFHNLKSILSKRGLETAVGDEGGFAPKFEGTEDAVETIIQAIEAAGYKPGEEVF
LGFDCASSEFYENGVYDYSKFEGEHGAKRTAAEQVDYLEQLVDKYPIITIEDGMDENDWDGWKQLTERIGDRVQLVGDDL
FVINTEILAKGIENGIGNSILIKVNQIGTLTETFDAIEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELFET

AKYDGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:4 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEMIAPETV
EGEFSVLDQVS IDKMMIQLDGTHNKGKLGANAILGVS IAVARAAADLLGQPLYKYLGGFNGKQLPVPMMN IVNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGAESFKESLRWGAEIFHNLKSILSERGLETAVGDEGGFAPRFEGTEDAVETIIKATEKAGYKPGEDVF
LGFDCASSEFYENGVYDYTKFEGEHGAKRSAAEQVDYLEELIGKYPIITIEDGMDENDWEGWKQLTDR IGDKVQLVGDDL
FVINTEILSKGIEQGIGNSILIKVNQIGTLTETFDAIEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGOIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELYETAKFEGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:5 polypeptide sequence

MKKIVTATIATAGLATIAFAGHDAQAAEQNNNGYNSNDAQSYSYTYTIDAQGNYHY TWIGNWNPSQLTQNNTYYYNNYNT
YSYNNASYNNYYNHSYQYNNYTNNSQTATNNYYTGGSGASYSTTSNNVHVTTTAAPSSNGRSISNGYASGSNLYTSGQCT
YYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAASSGYTVNNTPKVGAIMQTTQGYYCGHVAYVEGVNSNGSVRVSEMNYGHGAGVVTS

RTISANQAGSYNFIH

SEQ ID NO:6 polypeptide sequence
MKKIATATIATAGFATIAIASGNQAHASEQDNYGYNPNDPTSYSYTYTIDAQGNYHYTWKGNWHPSQLNQDNGYYSYYYY
NGYNNYNNYNNGYSYNNYSRYNNYSNNNQSYNYNNYNSYNTNSYRTGGLGASYSTSSNNVOVTTTMAPSSNGRSISSGYT
SGRNLYTSGQCTYYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAARAGY TVNNTPKAGATMQTTQGAYGHVAYVESVNSNGSVRVSE
MNYGYGPGVVTSRTISASQARGYNFIH

SEQ ID NO:7 polypeptide sequence

MKKIATATIATAGIATFAFAHHDAQAAEQNNDGYNPNDPYSYSYTYTIDAEGNYHY TWKGNWS PDRVNTSYNYNNYNNYN
YYGYNNYSNYNNYSNYNNYNNYQSNNTQSQRTTQPTGGLGASYSTSSSNVHVITTSAPSSNGVSLSNARSASGNLYTSGQ
CTYYVFDRVGGKIGSTWGNANNWANAARRSGYTVNNSPAKGAILQTSQGAYGHVAYVEGVNSNGSIRVSEMNYGHGAGVY
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TSRTISASQAASYNYIH

SEQ ID NO:8 polypeptide sequence
MKKLVPLLLALLLLVAACGTGGKQS SDKSNGKLKVVTTNSILYDMAKNVGGDNVDIHS IVPVGQDPHEYEVKPKD T KKLT
DADVILYNGLNLETGNGWFEKALEQAGKS LKDKKVIAVSKDVKPIYLNGEEGNKDKQDPHAWLSLDNGIKYVKTTQQTFI
DNDKKHKADYEKQGNKYIAQLEKLNNDSKDKFNDIPKEQRAMITSEGAFKYFSKQYGITPGYIWEINTEKQGTPEQMROA
IEFVKKHKLKHLLVETSVDKKAMESLSEETKKDIFGEVYTDSIGKEGTKGDSYYKMMKSNIETVHGSMK

SEQ ID NO:9 polypeptide sequence
MKKILALAIAFLIILAACGNHSNHEHHSHEGKLKVVTTNS ILYDMVKRVGGNKVDVHS IVPVGQDPHEYEVKPKDI KALT

DADVVFYNGLNLETGNGWFEKALDQAGKSTKDKNVIAASNNVKPIYLNGEEGNKNKQDPHAWLSLENGIKYVKTIQKSLE
HHDKKDKSTYEKQGNAYISKLEELNKDSKNKFDDIPKNQRAMMTSEGAFKYFAQQFDVKPGYIWEINTEKQGTPGQMKQA
IKFVKDNHLKHLLVETSVDKKAMQSLSEETKKDIYGEVFTDSIGKEGTKGDSYYKMMKSNIDTIHGSMK

SEQ ID NO:10 polypeptide sequence
MKKTIMASSLAVALGVTGYAAGTGHQAHAAEVNVDQAHLVDLAHNHQDQLNAAPIKDGAYDIHFVKDGFQYNFTSNGTTW
SWSYEAANGQTAGFSNVAGADYTTSYNQGSDVQSVSYNAQSSNSNVEAVSAPTYHNYSTSTTSSSVRLSNGNTAGATGSS
AAQIMAQRTGVSASTWAAIIARESNGQVNAYNPSGASGLFQTMPGWGPTNTVDQQINAAVKAYKAQGLGAWGE

SEQ ID NO:11 polypeptide sequence
MKKTVIASTLAVSLGIAGYGLSGHEAHASETTNVDKAHLVDLAQHNPEELNAKPVQAGAYDIHFVDNGYQYNFTSNGSEW
SWSYAVAGSDADYTESSSNQEVSANTQSSNTNVQAVSAPTSSESRSYSTSTTSYSAPSHNYSSHSSSVRLSNGNTAGSVG
SYARAQMAARTGVSASTWEHIIARESNGQLHARNASGAAGLFQTMPGWGSTGSVNDQINAAYKAYKAQGLSAWGM

SEQ ID NO:12 polypeptide sequence

MNYRDKIQKFSIRKYTVGTFSTVIATLVFLGFNTSQAHAAETNQPAS VVKQKQQSNNEQTENRESQVONSQNSQNSQSLS
ATHENEQPNNSQANLVNQKVAQSSTTNDEQPASQNVNTKKDSATAATTQPDKEESKHKQNESQSANKNGNDNRAAHVENH
EANVVTASDS SDNGNVQHDRNELQAFFDANYHDYRF IDRENADSGTFNYVKGIFDKINTLLGSNDP INNKDLOLAYKELE
QAVALIRTMPQRQQTSRRSNRIQTRSVESRAAEPRSVSDYQNANSSYYVENANDGSGYPVGTY INASSKGAPYNLPTTEW
NTLKASDSKEIALMTAKQTGDGYQWVIKFNKGHAPHONMIFWFALPADQVPVGRTDFVTVNSDGTNVOWSHGAGAGANKD
LQQMWEYGVNDPDRSHDFKIRNRSGQVIYSWPTVHVYSLEDLSRASDYFSEAGATPATKAFGRONFEY INGOKPAESPGY
PKVYTFIGQGDASYTISFKTQGPTVNKLYYAAGGRALEYNQLFMYSQLYVESTODHQQRLNGLRQVVNRTYRIGTTKRVE
VSQGNVQTKKVLESTNLNIDDFVDDPLSYVKTPSNKVLGFYPTNANTNAFRPGGVQELNEYQLSQLFTDQKLOEAARTRN
PIRLMIGFDYPDGYGNSETLVPVNLTVLPEIQHN IKFFKNDDTQNIAEKPFSKQAGHPVFYVYAGNQGNASVNLGGSVTS
IQPLRINLTSNENFTDKDWQITGIPRTLHIENSTNRTNNARERNIELVGNLLPGDYFGTIRFGRKEQLFEIRVKPHTDPTI
TTTAEQLRGTALQKVPVNISGIPLDPSALVYLVAPTNQTTNGGSEADQIPSGYTILATGTPDGVANTITIRPQDYVVFIP
PVGKQIRAVVYYNKVVASNMSNAVTILPDDIPPTINNPVGINAKYYRGDEVNFTMGVSDRHSGIKNTT ITTLPSGWTSNL
TKSDNKNGSLAITGRVSMNQAFNSDITFKVSATDNVNNTTNDSQSKHVS IHVGKISEDAHPIVLGNTEKVVVVNPTAVSN
DEKQSIITAFMNKNQNIRGYLASTDPVTVDNNGNVTLHYRDGSSTTLDATNVMTYEPVVKSEYQTANAAKTATVTIAKGO
SFNIGDIKQYFTLSNGQAIPNGTFTNITSDRTIPTAQEVSQMNAGTQLYHIVASNAYHKDTEDFYISLKIVDVKQPEGDQ
RVYRTSTYDLTTDEISKVKQAF INANRDVITLAEGDISVTINTPNGANVSTITVN INKGRLTKS FASNLANMNFLRWVNFP
QDYTVTWTNAKIANRPTDGGLSWSDDHKSLIYRYDATLGTQITTNDILTMLKATTTVPGLRNNI TGNEKAQAEAGGRPNY
RTTGYSQSNATTDGQRQFTLNGQVIQILDIINPSNGYGGQPVTNSNTRANHSNSTVVNVNEPAANGAGAFTIDHVVKSNS
THNASDAVYKAQLYLTPYGPKQYVEHLNONTGNTTDAINIYFVPSDLVNPTISVGNYTNHQVFSGETFTNT ITANDNFGV
QSVIVPNTSQITGTVDNNHQHVSATAPNVTSATSKTINLLATDTSGNTATTSFNVTVKPLRDKYRVGTSSTAANPVR IAN
ISNNATVSQADQTTI INSLTFTSNAPNRNYATASANEITSKTVSNVSRTGNNANVTVTVTHQDGTTSTVTVPVKHVIPET
VAHSHYTVQGODFPAGNGSSAADYFKLSNGSAIPDATITWVSGQAPNKDNTRIGEDI TVTAHILIDGETTP ITKTATYKY
VRTVPKHVFETARGVLYPGVSDMYDAKQYVKPVNNSWSTNAQHMNFQFVGTYGPNKDVVGISTRLIRVTYDNRQTEDLTT
LSKVKPDPPRIDANSVTYKAGLTNQEIKVNNVLNNSSVKLFKADNTPLNVTNITHGSGFSSVVTVSDALPNGGIKAKSST
SMNNVTYTTQDEHGQVVTVTRNESVDSNDSASVTVTPQLQATTEGAVFIKGGDGFDFGHVER FIONPPHGATVAWHDS PD
TWKNTVGNTHKTAVVTLPSGQGTRNVEVPVKVY PVANAKAPSRDVKGQNLTHGTNAIDY ITFDPNTNTNG I TAAWANRQQ
PNNQQAGVQHLNVDVTYPGISAAKRVPVTVNVYQFEFPQTTY TTTVGGTLASGTQASGYAHMONASGLPTDGFTYKWNRD
TTGTNDANWAAMNKPNTAQVVNAKYDVI YNGHTFATSLPAKFVVKDVQPAKPTVTETAAGAI TIAPGANQTVNTHAGNVT
TYADKLVIKRNGNVVTTFTRRNNTSPWVKEASADNVTGIVGTNNGITVAAGTFNPADTIQVVATQGSGETISDEQRSDDF
TVVAPQPNQATTKIWQNGHIDITPNNPSGHLINPTQAMDIAYTEKVGNGAEHSKTINVVRGONNQWT IANKPDYVTLDAQ
TGKVTFNANTIKPNSSITITPKAGTGHSVSSNPSTLTAPARHTVNTTEIVKDYGSNVTAAE INNAVQVANKRTATIKNGT
AMPTNLAGGSTTTIPVTVTYNDGSTEEVQESIFTKADKRELITAKNHLDDPVSTEGKKPGTITQYNNAMHNAQQOQINTAK
TEAQQVINNERATPQQVSDALTKVRAAQTK IDQAKALLONKEDNSQLVTSKNNLQSSVNQVPSTAGMTQQS IDNYNAKKR
EAETEITAAQRVIDNGDATAQQISDEKHRVDNALTALNQAKHDL TADTHALEQAVQQLNRTGTTTGKKPAS I TAYNNS IR
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ALQSDLTSAKNSANAIIQKPIRTVQEVQSALTNVNRVNERLTQAINQLVPLADNSALRTAKTKLDEE INKSVTTDGMTQS
SIQAYENAKRAGQTETTNAQNVINNGDATDQQIAAEKTKVEEKYNSLKQAIAGLTPDLAPLQTAKTQLONDIDQPTSTTG
MTSASVAAFNDKLSAARTKIQEIDRVLASHPDVATIRONVTAANAAKTALDQARNGLTVDKAPLENAKNQLQHSIDTQTS
TTGMTQDSINAYNAKLTAARNKVQQINQVLAGSPTVDQINTNTSAANQAKSDLDHARQALTPDKAPLQNAKTQLEQSINQ
PTDTTGMTTASLNAYNQKLQAARQKLTEINQVLNGNPTVQONINDKVAEANQAKDQLNTARQGLTLDRQPALTTLHGASNL
NQAQONNFTQQINAAQNHAALETIKSNITALNTAMTKLKDSVADNNTIKSGQNYTDATPANKQAYDNAVNAAKGVIGETT
NPTMDVNTVNQKAASVKSTKDALDGQONLQRAKTEATNAI THASDLNQAQKNALTQQVNSAQNVOAVNDIKOTTQSLNTA
MTGLKRGVANHNQVVQSDNYVNADTNKKNDYNNAYNHANDI INGNAQHPVITPSDVNNALSNVTSKEHALNGEAKLNAAK
QEANTALGHLNNLNNVQRONLQOSQINGAHQIDAVNTIKQONATNLNSAMGNLRQAVADKDQVKRTEDYADADTAKQNAYNS
AVSSAETIINQTANPTMSVDDVNRATSAVTTNKNALNGDEKLVQSKTDAARAIDALPHLNNAQKADVKSKINAASNIAGV
NTVKQQGTDLNTAMGNLQGAINDEQTTLNSQONYQODATPSKKTAYTNAVQAAKDILNKSNGQNKTKDQVTEAMNQVNSAKN
NLDGTRLLDQAKQTAKQQLNNMTHLTTAQKTNLTNQINSGTTVAGVHTVOSNANTLDQAMNTLRQS IANNDATKASEDYV
DANNDKQTAYNNAVAAAETIINANSNPEMNPSTITQKAEQVNSSKTALNGDENLATAKQNAKTYLNTLTS ITDAQKNNL I
SQISSATRVSGVDTVKQNAQHLDQAMANLONGINNESQVKS SEKYRDADTNKQQEYDNAI TAAKAILNKSTGPNTAQNAYV
EAALQRVNTAKDALNGDAKLIAAQNAAKQHLGTLTHITTAQRNDLTNQIS

SEQ ID NO:13 polypeptide sequence

MGNLQTAINDKSGTLASQNFLDADEQKRNAYNQAISAAETILNKQTGPNTAKTAVEQALNNVNSAKHALNGTONLNNAKQ
AAITAINGASDLNQKQKDALKAQANGAQRVSNANDVQRNATELNTAMGQLQHAIADKTNTLASSKYVNADS TKQNAYTTK
VINAEHIISGTPTVVTTPSEVTAAANQVNSAKQELNGDERLRVAKQNANTAIDALTQLNTPQKAKLKEQVGQANRLEDVQ
SVQTNGQSLNNAMKGLRDS IANETTVKASQNYTDAS PNNQSTYNSAVSNAKG I INQTNNPTMDTSAITQATTQVNNAKNG
LNGAENLRNAQNTAKQNLNTLSHLTNNQKSAISSQIDRAGHVSEVTAAKNAATELNAQMGNLEQATHDQNTVKQGVNFTD
ADKAKRDAYTNAVSRAETILNKTQGANTSKQDVEAAIQNVTSAKNALNGDONVTNAKNAAKNALNNLTS INNAQKRDLTT
KIDQATTVAGVEAVSNTGTQLNTAMANLQNGINDKANTLASENYHDADSDKKTAYTQAVTNAENI LNKNSGSNLDKAAVE
NALSQVTNAKGALNGNHNLEQAKSNANTTINGLQHLTTAQKDKLKQQVQQAQNVAGVDTVKS SANTLNGAMGTLRNS IQD
NTATKNGQNYLDATERNKTNYNNAVDSANGVINATSNPNMDANAINQIATQVTSTKNALDGTHNLTQAKQTATNAIDGAT
NLNKAQKDALKAQVTSAQRVANVTS IQQTANELNTAMGQLQHGIDDENATKQTQKYRDAEQSKKTAYDQAVAAAKATLNK
QTGSNSDKAAVDRALQQVTSTKDALNGDAKLAEAKAAARQNLGTLNHITNAQRTALEGQINQATTVDGVNTVKTNANTLD
GAMNSLQGAINDKDATLRNQNYLDADESKRNAYTQAVTAAEGI LNKQTGGNTSKADVDNALNAVTRAKAALNGAENLRNA
KTSATNT INGLPNLTQLQKDNLKHQVEQAQNVVGVNGVKDKGNTLNTAMGALRTS IQNDNTTKTSQNYLDASDSNKNNYN
TAVNNANGVINATNNPNMDANA INDMANQVNTTKAALNGAQNLAQAKTNATNT INNAQDLNQOKQKDALKTQVNNAQRVSD
ANNVQHTATELNGAMTALKAATADKERTKASGNYVNADQEKRQAYDSKVTNAENI INGTPNATLTVNDVNSAASQVNAAK
TALNGDNNLRVAKEHANNT IDGLAQLNNVQKAKLKEQVQSATTLDGVQTVKNS SQTLNTAMKGLRDS IANEATI KAGONY
TDASPNNRNEYDSAVTAAKAI INQTSNPTMEPNTITQATSQVTTKEHALNGAQNLAQAKTTAKNNLNNLTS INNAQKDAL
TRNIDGATTVAGVNQETAKATELNNAMHSLONGINDETQTKQTQKYLDAEPSKKSAYDOAVNAAKATILTKASGONVDKAA
VEQALQNVNSTKTALNGDAKLNEAKAAAKQTLGTLTHINNAQRNALDNE I TQATNVEGVNTVKAKAQQLDGAMGQLETS T
RDKDTTLQSQNYQDADDAKRTAYSQAVNAAATILNKTAGGNT PKADVERAMQAVTQANTALNG I QNLERAKQAANTAT TN
ASDLNTKQKEALKAQVTSAGRVSAANGVEHTATELNTAMTALKRAIADKADTKASGNYVNADANKRQAYDEKVTAAEHIV
SGTPTPTLTPSDVTNAATQVTNAKTQLNGNHNLEVAKQNANTAIDGLTSLNGPQKAKLKEQVGQATTLPNVQTVRDNAQT
LNTAMKGLRDS IANEAT IKAGONYTDASQNKONDYNNAVTAAKAI IGQTTSPSMIAQEINQAKDQVTAKQOALNGQENLR
TAQTNAKQHLNGLSDLTNAQKDAAKRQIEGATHVNEVTQAQNNADALNTAMTNLKNG IQDONT IKQGUVNFTDADEAKRNA
YTNAVTQAEQILNKAQGPNTAKDGVETALQNVQRAKNELNGNQNVANAKTTAKNALNNL TS INNAQKAALKSQIEGATTV
AGVNQVSTMASELNTAMSNLQRGINDEAATKAAQKYTEADRDKQTAYNDAVTAAKTLLDKTAGSNDNKVAVEQALQRVNT
AKTALNGDARLNEAKNTAKQQLATMSHLTNAQKANLTEQIERGTTVAGVQGIQANAGTLNQAMNQLRQS IASKDATKSSE
DYQDANADLQNAYNDAVTNAEGI ISATNNPEMNPDT INQKASQVNSAKSALNGDEKLAAVKQTAKSD IGRLTDLNNAQRT
AANAEVDQAPNLAAVTAAKNKATSLNTAMGNLKHALAEKDNTKRSVNYTDADQPKQQAYDTAVTQAEAI TNANGSNANET
QVQAALNQLNQAKNDLNGDNKVAQAKETAKRALASYSNLNNAQSTAATSQIDNATTVADVTAAQNTANELNTAMGQLONG
INDONTVKQQVNFTDADQGKKDAYTNAVTNAQGILDKANGQNMTKAQVEAALNQVTTAKNALNGDANVRQAKSDAKANLG
TLTHLNNAQKODLTSQIEGATTVNGVNSVKTKAQDLDGAMQRLESAIANKDQTKASENY IDADPTKKTAFDNAITQAESY
LNKDHGTNKDKQAVEQAIQSVTS TENALNGDANLQCAKTEATQAIDNLTQLNTPQKTALKQOQVNAAQRVSGVTDLKNSAT
SLNNAMDQLKQAIGDHDTIVAGGNYTNASPDKQGAYTDAYNAAKNIVNGSPNVITNAADVTAATQRVNNAETS LNGDTNL
ATAKQQAKDALRQMTHLSDAQKQSITGQIDSATQVTGVQSVKDNATNLDNAMNQLRNS IANKDEVKASQPYVDADTDKQN
AYNTAVTSAENIINATSQPTLDPSAVTQAANQVNTNKTALNGAQNLANKKQETTAN INRLSHLNNAQKQDLNTQVTNADN
ISTVNQVKTKAEQLDQAMERLINGIQDKDQVKQSVNFTDADPEKQTAYNNAVTAAENT INQANGTNANQSQVEAALSTVT
TTKQALNGDRKVTDAKNNANQTLS TLDNLNNAQKGAVTGNINQAHTVAEVTQAIQTAQELNTAMGNLKNS LNDKDTTLGS
QNFADADPEKKNAYNEAVRNAENILNKSTGTNVPKDQVEAAMNQVNTTKAALNGTONLEKAKQHANTAIDGLSHLTNAQK
EALKQLVQQSTTVAEAQGNEQKANNVDAAMDKLRQS IADNATTKQNQNY TDASPNKKDAYNNAVTTAQGT IDQTTNPSLD
PTVINQAAGQVSTSKNALNGNENLEAAKQQATQSLGSLDNLNNAQKQAVTNQINGAHTVDEANQIKQNAQNLNTAMGNLK
QAIADKDATKATVNFTDADQAKQQAYNTAVTNAENT I SKANGGNATQTEVEQA IQQVNAAKQALNGNANVQOHAKDEATAL
INNSNDLNQAQKDALKQQVONATTVAGVNNVKQTAQELNNAMTQLKQGI ADKEQTKADGNFVNADS DKQNAYNQAVAKAE
ALISGTPDVVVTIPSEITAALNKVTQAKNDLNGNTNLATAKQNVQHAIDQLPNLNQAQRDEYSKQITQATLVPNVNAIQQA

3/68



ATTLNDAMTQLKQGIANKAQIKGSENYHDADTDKQTAYDNAVTKAEELLKQTTNPTMDPNTIQQALTKVNDTNQALNGNQ
KLADAKQDAKTTLGTLDHLNDAQKQALTTQVEQAPDIATVNNVKONAQNLNNAMTNLNNALQDKTETLNS INFTDADQAK
KDDYTNAVSHAEGILSKANGSNASQTEVEQAMQRVNEAKQALNGNDNVQRAKDAAKQVITNANDLNQAQKDALKQOQVDAA
QTVANVNTIKQTAQDLNQAMTQLKQGIADKDQTKANGNFVNADTDKONAYNNAVAHAEQIISGTPNANVDPQQVAQALQQ
VNQAKGDLNGNHNLQVAKDNANTAIDQLPNLNQPQKTALKDQVSHAELVTGVNAIKQNADALNNAMGTLKQQIQANSQVP
QSVDFTQADQDKQOAYNNAANQAQQIANGTPTPVLAPDTVTKAVTTMNQAKDALNGDEKLAQAKQDALANLDTLRDLNQP
QRDALRNQINQAQALATVEQTKQNAQNVNTAMGNLKQGIANKDTVKASENYHDADVDKQTAYTNAVSQAEGI INQTTNPT
LNPDDITRALTQVTDAKNSLNGEAKLATEKQNAKDAVSGMTHLNDAQKQALKGQIDQS PEIATVNQVKQTATSLDQAMDQ
LSQAINDKDQILADGNYLNADPDKQNAYKQAVAKAEALLNKQSGTNEVQAQVESITNEVNAAKQALNGNDNLANAKQQOAK
QQLANLTHLNDAQKQSFESQITQAPLVTDVTTINOKAQTLDHAMELLRNSVADNQTTLASEDYHDATAQRQNDYNKAVTA
ANNITINQTTSPTMNPDDVNGATTQVNNTKVALDGDENLAAAKQQANNRLDQLDHLNNAQKQQLQSQITQSSDIAAVNGHK
QTAESLNTAMGNLINAIADHQAVEQRGNFINADTDKQTAYNTAVNEAAAMINKQTGQNANQTEVEQAITKVQTTLQALNG
DHNLQVAKTNATQAIDVLTSLNDPQKTALKDQVTAATLVTAVHQI EQNANTLNQAMHGLRQSIQDNAATKANSKY INEDQ
PEQQONYDQAVQAANNIINEQTATLDNNA INQVAATVNTTKAALHGDVKLQONDKDHAKQTVSQLAHLNNAQKHMEDTLIDS
ETTRTAVKQDLTEVQALDQLMDALQQSIADKDATRASSAYVNAEPNKKQAYDEAVQNAES I IAGLNNPTINKGNVSSATQ
AVISSKNALDGVERLAQDKQTAGNSLNHLDQLTPAQQQALENQINNATTCDKVAEI IAQAQALNEAMKALKES IKDQPOT
EASSKFINEDQAQKDAYTQAVQHAKDLINKTTDPTLAKSI IDQATQAVTDAKNNLHGDQKLAQDKQRATETLNNLSNLNT
PORQALENQINNAATRGEVAQKLTEAQALNQAMEALRNSIQDQQQTESGSKFINEDKPQKDAYQAAVQONAKDLINQTGNP
TLDKAQVEQLTHAFKQAKDNLHGDQKLADDKQHAVTDLNQLNGLNNPQRQALESQINNAATRGEVAQKLAEAKALDQAMQ
ALRNSIQDQQQTEAGSKFINEDKPQKDAYQAAVQNAKDLINQTGNPTLDKSQVEQLTQAVTTAKDNLHGDQKLARDQQQA
VTTVNALPNLNHAQQQTLTDAINAAPTRTEVAQHVQTATELDHAMETLKNKVDQVNTDKAQPNYTEASTDKKEAVDQALQ
ARQSITDPTNGSNANKDAVEQALTKLQEKVNELNGNERVAEAKTQAKQT IDQLTHLNADQIATAKQONIDQATKLQPIAEL
VDQATQLNQSMDQLQQAVNEHANVEQTIDYTQADSDKQKAYKQATADAENVLKQNANKQQVDQALONILNAKQALNGDER
VALAKTNGKHDIDQLNALNNAQQDGFKGRIDQSNDLNQIQQIVDEAKALNRAMDQLSQEITGNEGRTKGSTNYVNADTQV
KQVYDEAVDKAKQALDKSSGONLTAEQVIKLNDAVTAAKKALNGEERLNNRKAEALQRLDQLTHLNNAQRQLAIQQINNA
ETLNKASRAINRATKLDNAMGAVQQYIDEQHLGVISSTNYINADDNLKANYDNAIANAAHELDKVQGNAIAKAEAEQLKQ
NIIDAQONALNGDQNLANAKDKANAFVNSLNGLNQQQQDLAHKAINNADTVSDVTDIVNNQIDLNDAMETLKHLVDNEIPN
AEQTVNYQNADDNAKTNFDDAKRLANTLLNSDNTNVNDINGAIQAVNDATHNLNGDQRLQODAKDKAIQS INQALANKLKE
IEASNATDODKLIAKNKAEELANSIINNINKATSNQAVSQVQTAGNHAIEQVHANEIPKAKIDANKDVDKQVQALIDEID
RNPNLTDKEKQALKDRINQILQQGHNDINNALTKEEIEQAKAQLAQALQDIKDLVKAKEDAKQDVDKQVQALIDEIDQNP
NLTDKEKQALKDRINQILQQGHNGINNAMTKEEIEQAKAQLAQALKEIKDLVKAKENAKQDVDKQVQALIDEIDQONPNLT
DKEKQALKDRINQILQQGHNDINNAMTKEEIEQAKAQLAQALQDIKDLVKAKEDAKNATIKALANAKRDQINSNPDLTPEQ
KAKALKEIDEAEKRALQNVENAQTIDQLNRGLNLGLDDIRNTHVWEVDEQPAVNEI FEATPEQILVNGELIVHRDDIITE
ODILAHINLIDQLSAEVIDTPSTATISDSLTAKVEVTLLDGSKVIVNVPVKVVEKELSVVKQQAIESIENAAQQKIDEIN
NSVTLTLEQKEAATAEVNKLKQQAIDHVNNAPDVHSVEEIQQQEQAYIEQFNPEQFTIEQAKSNATKSIEDATIQHMIDET
KARTDLTDKEKQEATAKLNQLKEQAIQAIQRAQSISEITEQLEQFKAQMKAANPTAKELAKRKQEAISRIKDFSNEKINS
IRNSEIGTADEKQAAMNQINEIVLETIRDINNAHTLQQVEAALNNGIARISAVQIVISDRAKQSSSTGNESNSHLTIGYG
TANHPFNSSTIGHKKKLDEDDDIDPLHMRHFSNNFGNVIKNAIGVVGISGLLASFWFFIAKRRRKEDEEEELEIRDNNKD
SIKETLDDTKHLPLLFAKRRRKEDEEDVTVEEKDSLNNGESLDKVKHTPFFLPKRRRKEDEEDVEVTNENTDEKVLKDNE
HSPLLFAKRRKDKEEDVETTTSIESKDEDVPLLLAKKKNQKDNQSKDKKSASKNTSKKVARKKKKKKSKKNKK

SEQ ID NO:14 polypeptide sequence
MNNRDKLQKFSIRKYAIGTFSTVIATLVFMGINTNHASADELNQNQKLIKQLNQTDDDDSNTHSQEIENNKQNSSGQTES
LRSSTSQNQANARLSDQFKDTNETSQQLPTNVSDDS INQSHSEANMNNEPLKVDNS TMQAHSKIVSDSDGNASENKHHKL
TENVLAESRASKNDKEKENLQEKDKSQQVHPPLDKNALQAFFDASYHNYRMIDRDRADATEY QKVKSTFDYVNDLLGNNQ
NIPSEQLVSAYQQLEKALELARTLPQQSTTEKRGRRSTRSVVENRSSRSDYLDARTEYYVSKDDDDSGFPPGTFFHASNR
RWPYNLPRSRNILRASDVQGNAYITTKRLKDGYOWDILFNSNHKGHEYMYYWFGLPSDQTPTGPVTFTIINRDGSSTSTG
GVGFGSGAPLPQFWRSAGAINSSVANDFKHGSATNYAFYDGVNNFSDFARGGELYFDREGATQTNKYYGDENFALLNSEK
PDQIRGLDTIYSFKGSGDVSYRISFKTQGAPTARLYYAAGARSGEYKQATNYNQLYVEPYKNYRNRVQSNVQVKNRTLHL
KRTIRQFDPTLQRTTDVPILDSDGSGSIDSVYDPLSYVKNVTGTVLGIYPSYLPYNOQERWQGANAMNAYQIEELFSQENL
QNAARSGRPIQFLVGFDVEDSHHNPETLLPVNLYVKPELKHTIELYHDNEKQDRKEFSVSK

SEQ ID NO:15 polypeptide sequence

MSGTLHNTVGSGILPYQQEIRIKLTSNEPIKDSEWSITGYPNTLTLQNAVGRTNNATEKNLALVGHIDPGNYFITVKFGD
KVEQFEIRSKPTPPRIITTANELRGNPNHKPEIRVTDI PNDTTAKIKLVMGGTDGDHDPEINPYTVPENYTVVAEAYHDN
DPSKNGVLTFRSSDYLKDLPLSGELKAIVYYNQYVQSNFSKSVPFSSDTTPPTINE PAGLVHKYYRGDHVEITLPVTDNT
GGSGLRDVNVNLPQGWTKTFTINPNNNTEGTLKLIGNI PSNEAYNTTYHFNITATDNSGNTTNPAKTFILNVGKLADDLN
PVGLSRDQLQLVTDPSSLSNSEREEVKRKISEANANTRSYLLONNPILAGVNGDVTFYYRDGSVDVIDAENVITYEPERK
SIFSENGNTNKKEAVITIARGQNYTIGPNLRKYFSLSNGSDLPNRDFTSISAIGSLPSSSEISRLNVGNYNYRVNAKNAY
HKTQQELNLKLKIVEVNAPTGNNRVYRVSTYNLTNDEINKIKQAFKAANSGLNLNDNDITVSNNFDHRNVSSVTVTIRKG
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DLIKEFSSNLNNMNFLRWVNIRDDYTISWTSSKIQGRNTDGGLEWSPDHKSLIYKYDATLGRQINTNDVLTLLOATAKNS
NLRSNINSNEKQLAERGSNGYSKSIIRDDGEKSYLLNSNPIQVLDLVEPDNGYGGRQVSHSNVIYNEKNSSIVNGQVPEA
NGASAFNIDKVVKANAANNGIMGVIYKAQLYLAPYSPKGYIEKLGONLSNTNNVINVYFVPSDKVNPS ITVGNYDHHTVY
SGETFKNTINVNDNYGLNTVASTSDSAITMTRNNNELVGQAPNVTNS INKIVKVKATDKSGNESIVSFTVNIKPLNEKYR
ITTSSSNQTPVRISNIQNNANLSIEDQNRVKSSLSMTKILGTRNYVNESNNDVRSQVVSKVNRSGNNATVNVTTTFSDGT
TNTITVPVKHVLLEVVPTTRTTVRGQQFPTGKGTSPNDFFSLRTGGPVDARIVWVNNQGPDINSNQIGRDLTLHAEIFFD
GETTPIRKDTTYKLSQSIPKQIYETTINGRFNSSGDAYPGNFVQAVNQYWPEHMDFRWAQGSGTPS SRNAGSFTKTVTVV
YQNGQTENVNVLFKVKPNKPVIDSNSVISKGQLNGQQILVRNVPQNAQVTLYQSNGTVIPNTNTTIDSNGIATVTIQGTL
PTGNITAKTSMTNNVTYTKQNSSGIASNTTEDISVFSENSDQVNVTAGMQAKNDGIKIIKGTNYNFNDFNSFISNIPAHS
TLTWNEEPNSWKNNIGTTTKTVTVTLPNHQGTRTVDIPITIYPTVTAKNPVRDQKGRNLTNGTDVYNYIIFENNNRLGGT
ASWKDNRQPDKNIAGVQNLIALVNYPGISTPLEVPVKVWVYNFDFTQPIYKIQVGDTFPKGTWAGY YKHLENGEGLPIDG
WKFYWNQQSTGTTSDQWQSLAYTRTPFVKTGTYDVVNPSNWGVWQTSQSAKFIVTNAKPNQPTITQSKTGDVTVTPGAVR
NILISGTNDYIQASADKIVINKNGNKLTTFVKNNDGRWTVETGSPDINGIGPTNNGTAISLSRLAVRPGDSIEATATEGS
GETISTSATSEIYIVKAPQPEQVATHTYDNGTFDILPDNSRNSLNPTERVEINYTEKLNGNETQKSFTITKNNNGKWTIN
NKPNYVEFNQDNGKVVFSANTIKPNSQITITPKAGQGNTENTNPTVIQAPAQHTLTINEIVKEQGQNVTNDDINNAVQVP
NKNRVAIKQGNALPTNLAGGSTSHIPVVIYYSDGSSEEATETVRTKVNKTELINARRRLDEEISKENKTPSSIRNFDQAM
NRAQSQINTAKSDADQVIGTEFATPQQVNSALSKVQAAQNKINEAKALLQNKADNSQLVRAKEQLQQSIQPAASTDGMTQ
DSTRNYNNKRQARAEQATIQHANSVINNGDATSQQINDAKNTVEQAQRDYVEAKSNLRADKSQLQSAYDTLNRDVLTNDKKP
ASVRRYNEAISNIRKELDTAKADASSTLRNTNPSVEQVRDALNKINTVQPKVNQAIALLQPKENNSELVQAKKRLQDAVN
DIPQTQGMTQQTINNYNDKQREAERALTSAQRVIDNGDATTQEITSEKSKVEQAMQALTNAKSNLRADKNELQTAYNKLI
ENVSTNGKKPASIRQYETAKARIQNQINDAKNEAERILGNDNPQVSQVTQALNKIKAIQPKLTEAINMLQNKENNTELVN
AKNRLENAVNDTDPTHGMTQETINNYNAKKREAQNEIQKANMIINNGDATAQDISSEKSKVEQVLQALQNAKNDLRADKR
ELQTAYNKLIQNVNTNGKKPSSIQNYKSARRNIENQYNTAKNEAHNVLENTNPTVNAVEDALRKINAIQPEVTKAINILQ
DKEDNSELVRAKEKLDQAINSQPSLNGMTQES INNYTTKRREAQNIASSADTI INNGDASIEQITENKIRVEEATNALNE
AKQHLTADTTSLKTEVRKLSRRGDTNNKKPSSVSAYNNTIHSLQSEITQTENRANTIINKPIRSVEEVNNALHEVNQLNQ
RLTDTINLLQPLANKESLKEARNRLESKINETVQTDGMTQQSVENYKQAKIKAQNESSIAQTLINNGDASDQEVSTEIEK
LNQKLSELTNSINHLTVNKEPLETAKNQLQANIDQKPSTDGMTQQSVQSYERKLQEAKDKINSINNVLANNPDVNAIRTN
KVETEQINNELTQAKQGLTVDKQPLINAKTALQQSLDNQPSTTGMTEATIQNYNAKRQKAEQVIQNANKIIENAQPSVQQ
VSDEKSKVEQALSELNNAKSALRADKQELQQAYNQLIQPTDLNNKKPASITAYNQRYQQFSNELNSTKTNTDRILKEQNP
SVADVNNALNKVREVQQKLNEARALLQNKEDNSALVRAKEQLQQAVDQVPSTEGMTQQTKDDYNSKQQAAQQEISKAQQV
IDNGDATTQQISNAKTNVERALEALNNAKTGLRADKEELQNAYNQLTQNIDTSGKTPASIRKYNEAKSRIQTQIDSAKNE
ANSILTNDNPQVSQVTAALNKIKAVQPELDKAIAMLKNKENNNALVQAKQQLQQIVNEVDPTQGMTTDTANNYKSKKREA
EDEIQKAQQIINNGDATEQQITNETNRVNQAINAINKAKNDLRADKSQLENAYNQLIQNVDTNGKKPASIQQYQAARQAI
ETQYNNAKSEAHQILENSNPSVNEVAQALQKVEAVQLKVNDAIHILQNKENNSALVTAKNQLQQSVNDQPLTTGMTQDSI
NNYEAKRNEAQSAIRNAEAVINNGDATAKQISDEKSKVEQALAHLNDAKQQLTADTTELQTAVQQLNRRGDTNNKKPRS I
NAYNKAIQSLETQITSAKDNANAVIQKPIRTVQEVNNALQQVNQLNQQLTEAINQLQPLSNNDALKAARLNLENKINQTV
QTDGMTQQSIEAYQNAKRVAQNESNTALALINNGDADEQQITTETDRVNQQTTNLTQAINGLTVNKEPLETAKTALQNNI
DQVPSTDGMTQQSVANYNQKLQIAKNEINTINNVLANNPDVNAIKTNKAEAERISNDLTQAKNNLQVDTQPLEKIKRQLQ
DEIDQGTNTDGMTQDSVDNYNDSLSAAIIEKGKVNKLLKRNPTVEQVKESVANAQQVIQDLQNARTSLVPDKTQLQEAKN
RLENSINQQTDTDGMTQDSLNNYNDKLAKARQNLEKISKVLGGQPTVAEIRQNTDEANAHKQALDTARSQLTLNREPYIN
HINNESHLNNAQKDNFKAQVNSAPNHNTLETIKNKADTLNQSMTALSESIADYENQKQQENYLDASNNKRQDYDNAVNAA
KGILNQTQSPTMSADVIDQKAEDVKRTKTALDGNQRLEVAKQQALNHLNTLNDLNDAQRQTLTDTINHSPNINSVNQAKE
KANTVNTAMTQLKQTIANYDDELHDGNYINADKDKKDAYNNAVNNAKQLINQSDANQAQLDPAEINKVTQRVNTTKNDLN
GNDKLAEAKRDANTTIDGLTYLNEAQRNKAKENVGKAS TKTNITSQLQDYNQLNIAMOALRNSVNDVNNVKANSNY INED
NGPKEAYNQAVTHAQTLINAQSNPEMSRDVVNQKTQAVNTAHQNLHGQQKLEQAQSSANTEIGNLPNLTNTQKAKEKELV
NSKQTRTEVQEQLNQAKSLDSSMGTLKSLVAKQPTVQKTSVYINEDQPEQSAYNDSITMGQTIINKTADPVLDKTLVDNA
ISNISTKENALHGEQKLTTAKTEAINALNTLADLNTPQKEAIKTAINTAHTRTDVTAEQSKANQINSAMHTLRQNISDNE
SVTNESNYINAEPEKQHAFTEALNNAKEIVNEQQATLDANSINQKAQAILTTKNALDGEEQLRRAKENADQEINTLNQLT
DAQRNSEKGLVNSSQTRTEVASQLAKAKELNKVMEQLNHLINGKNQMINSSKFINEDANQQQAYSNAIASAEALKNKSQN
PELDKVTIEQAINNINSAINNLNGEAKLTKAKEDAVASINNLSGLTNEQKTKENQAVNGAQTRDQVANKLRDAEALDQSM
QTLRDLVNNQNAIHSTSNYFNEDSTQKNTYDNAIDNGSTYITGQHNPELNKSTIDQTISRINTAKNDLHGVEKLQRDKGT
ANQEIGQLGYLNDPQKSGEESLVNGSNTRSEVEEHLNEAKSLNNAMKQLRDKVAEKTNVKQSSDYINDSTEHQRGYDQAL
QEAENIINEIGNPTLNKSEIEQKLQQLTDAQNALQGSHLLEEAKNNAITGINKLTALNDAQRQKAIENVQAQQTIPAVNQ
QLTLDREINTAMQALRDKVGQQNNVHQQSNYFNEDEQPKHNYDNSVQAGQTIIDKLQDPIMNKNEIEQAINQINTTQTAL
SGENKLHTDQESTNRQIEGLSSLNTAQINAEKDLVNQAKTRTDVAQKLAAAKEINSAMSNLRDGIQNKEDIKRSSAYINA
DPTKVTAYDQALQNAENIINATPNVELNKATIEQALSRVQQAQQDLDGVQQLANAKQQATQTVNGLNSLNDGQKRELNLL
INSANTRTKVQEELNKATELNHAMEALRNSVQNVDQVKQSSNYVNEDQPEQHNYDNAVNEAQATINNNAQPVLDKLAIER
LTQTVNTTKDALHGAQKLTQDQQAAETGIRGLTSLNEPQKNAEVAKVTAATTRDEVRNIRQEATTLDTAMLGLRKSIKDK
NDTKNSSKYINEDHDQQQAYDNAVNNAQQVIDETQATLSSDTINQLANAVTQAKSNLHGDTKLQHDKDSAKQTIAQLQNL
NSAQKHMEDSLIDNESTRTQVQHDLTEAQALDGLMGALKESIKDYTNIVSNGNYINAEPSKKQAYDAAVQNAQNIINGTN
QPTINKGNVTTATQTVKNTKDALDGDHRLEEAKNNANQTIRNLSNLNNAQKDAEKNLVNSASTLEQVQQNLQTAQQLDNA
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MGELRQSIAKKDQVKADSKYLNEDPQIKQNYDDAVQRVETI INETQNPELLKANIDQATQSVONAEQALHGAEKLNQDKQ
TSSTELDGLTDLTDAQREKLREQINTSNSRDDIKQKIEQAKALNDAMKKLKEQVAQKDGVHANSDYTNEDSAQKDAYNNA
LKQAEDIINNSSNPNLNAQDITNALNNIKQAQDNLHGAQKLQQDKNTTNQAIGNLNHLNQPQKDALIQAINGATSRDQVA
EKLKEAEALDEAMKQLEDQVNQDDQISNSSPFINEDSDKQKTYNDKIQAAKEI INQTSNPTLDKQKIADTLQNIKDAVNN
LHGDQKLAQSKQODANNQLNHLDDLTEEQKNHFKPLINNADTRDEVNKQLEIAKQLNGDMSTLHKVINDKDQIQHLSNYIN
ADNDKKQONYDNAIKEAEDLIHNHPDTLDHKALQDLLNKIDQAHNELNGESRFKQALDNALNDIDSLNSLNVPQRQTVKDN
INHVTTLESLAQELQKAKELNDAMKAMRDS IMNQEQIRKNSNYTNEDLAQQONAYNHAVDKINNIIGEDNATMDPQIIKQA
TEDINTAINGLNGDQKLQODAKTDAKQQITNFTGLTEPQKQALENI INQQTSRANVAKQLSHAKFLNGKMEELKVAVAKAS
LVRQNSNYINEDVSEKEAYEQATIAKGQEI INSENNPTISSTDINRTIQEINDAEQNLHGDNKLRQAQETIAKNE IQNLDGL
NSAQITKLIQDIGRTTTKPAVTQKLEEAKATINQAMQQLKQSIADKDATLNSSNYLNEDSEKKLAYDNAVSQAEQLINQLN
DPTMDISNIQAITQKVIQAKDSLHGANKLAQNQADSNLIINQSTNLNDKQKQALNDLINHAQTKQQVAEI IAQANKLNNE
MGTLKTLVEEQSNVHQQSKYINEDPQVQNIYNDSIQKGREILNGTTDDVLNNNKIADAIQNTHLTKNDLHGDQKLQKAQQ
DATNELNYLTNLNNSQRQSEHDEINSAPSRTEVSNDLNHAKALNEAMRQLENEVALENSVKKLSDFINEDEAAQNEYSNA
LOKAKDIINGVPSSTLDKATIEDALLELQNARESLHGEQKLQEAKNQAVAEIDNLQALNPGQVLAEKTLVNQASTKPEV(Q
EALQKAKELNEAMKALKTEINKKEQIKADSRYVNADSGLQANYNSALNYGSQIIATTQPPELNKDVINRATQTIKTAENN
LNGQSKLAEAKSDGNQSIEHLQGLTQSQKDKQHDLINQAQTKQQVDDI VNNSKQLDNSMNQLQQTI VNNDNTVKQONSDFIN
EDSSQQODAYNHAIQAAKDLITAHPTIMDKNQIDQATENIKQALNDLHGSNKLSEDKKEASEQLONLNSLTNGQKDTILNH
IFSAPTRSQVGEKIASAKQLNNTMKALRDS IADNNEILQSSKYFNEDSEQONAYNQAVNKAKNIINDQPTPVMANDEIQS
VLNEVKQTKDNLHGDQKLANDKTDAQATLNALNYLNQAQRGNLETKVQONSNSRPEVQKVVQLANQLNDAMKKLDDAL TGN
DATKQTSNYINEDTSQQVNFDEYTDRGKNIVAEQTNPNMSPTNINTIADKITEAKNDLHGVQKLKQAQQQSINTINQMTG
LNQAQKEQLNQEIQQTQTRSEVHQVINKAQALNDSMNTLRQS ITDEHEVKQTSNYINETVGNQTAYNNAVDRVKQIINQT
SNPTMNPLEVERATSNVKISKDALHGERELNDNKNSKTFAVNHLDNLNQAQKEALTHEIEQATIVSQVNNIYNKAKALNN
DMKKLKDIVAQQDNVRQSNNYINEDSTPQNMYNDTINHAQSIIDQVANPTMSHDEIENAINNIKHAINALDGEHKLQQAK
ENANLLINSLNDLNAPQRDAINRLVNEAQTREKVAEQLQSAQATNDAMKHLRNSIQNQSSVRQESKYINASDAKKEQYNH
AVREVENIINEQHPTLDKEIIKQLTDGVNQANNDLNGVELLDADKQNAHQSIPTLMHLNQAQONALNEKINNAVTRTEVA
AIIGQAKLLDHAMENLEESIKDKEQVKQSSNYINEDSDVQETYDNAVDHVTEILNQTVNPTLSIEDIEHAINEVNQAKKQ
LRGKOKLYQTIDLADKELSKLDDLTSQQSSSISNQIYTAKTRTEVAQAIEKAKSLNHAMKALNKVYKNADKVLDSSRFIN
EDQPEKKAYQQAINHVDSIIHRQTNPEMDPTVINSITHELETAQNNLHGDQKLAHAQQDAANVINGLIHLNVAQREVMIN
TNTNATTREKVAKNLDNAQALDKAMETLQQVVAHKNNILNDSKYLNEDSKYQQQYDRVIADAEQLLNQTTNPTLEPYKVD
IVKDNVLANEKILFGAEKLSYDKSNANDEIKHMNYLNNAQKQSIKDMISHAALRTEVKQLLQQAKILDEAMKSLEDKTQV
VITDTTLPNYTEASEDKKEKVDQTVSHAQAI IDKINGSNVSLDQVRQALEQLTQASENLDGDQRVEEAKVHANQTIDQLT
HLNSLQQQTAKESVKNATKLEEIATVSNNAQALNKVMGKLEQF INHADSVENSDNYRQADDDKIIAYDEALEHGQODIQKT
NATQNETKQALQQLIYAETSLNGFERLNHARPRALEYIKSLEKINNAQKSALEDKVTQSHDLLELEHIVNEGTNLNDIMG
ELANAIVNNYAPTKASINYINADNLRKDNFTQAINNARDALNKTQGONLDFNAIDTFKDDIFKTKDALNGIERLTAAKSK
AEKLIDSLKFINKAQFTHANDEIMNTNSIAQLSRIVNQAFDLNDAMKSLRDELNNQAFPVQASSNYINSDEDLKQQFDHA
LSNARKVLAKENGKNLDEKQIQGLKQVIEDTKDALNGIQRLSKAKAKAIQYVQSLSYINDAQRHIAENNIHNSDDLSSLA
NTLSKASDLDNAMKDLRDTIESNSTSVPNSVNYINADKNLQIEFDEALQQASATSSKTSENPATIEEVLGLSQAIYDTKN
ALNGEQRLATEKSKDLKLIKGLKDLNKAQLEDVTNKVNSANTLTELSQLTQSTLELNDKMKLLRDKLKTLVNPVKASLNY
RNADYNLKRQFNKALKEAKGVLNKNSGTNVNINDIQHLLTQIDNAKDQLNGERRLKEHQQKSEVFIIKELDILNNAQKAA
IINQIRASKDIKIINQIVDNAIELNDAMOGLKEHVAQLTATTKDNIEYLNADEDHKLQYDYAINLANNVLDKENGTNKDA
NITIGMIQNMDDARALLNGIERLKDAQTKAHNDIKDTLKRQLDEIEHANATSNSKAQAKQMVNEEARKALSNINDATSND
LVNQAKDEGQSAIEHIHADELPKAKLDANQMIDQKVEDINHLISQNPNLSNEEKNKLISQINKLVNGIKNEIQQATINKQQ
IENATTKLDEVIETTKKLIIAKAEAKQMIKELSQOKKRDAINNNTDLTPSQKAHALADIDKTEKDALQHIENSNSIDDINN
NKEHAFNTLAHIIIWDTDQQPLVFELPELSLONALVTSEVVVHRDETISLESIIGAMTLTDELKVNIVSLPNTDKVADHL
TAKVKVILADGSYVTVNVPVKVVEKELQIAKKDATIKTIDVLVKQKIKDIDSNNELTSTQREDAKAEI ERLKKQAIDKVNH
SKSIKDIETVKRTDFEEIDQFDPKRFTLNKAKKDIITDVNTQIQONGFKEIETIKGLTSNEKTQFDKQLTALQKEFLEKVE
HAHNLVELNQLQQEFNNRYKHILNQAHLLGEKHIAEHKLGYVVVNKTQQILNNQSASYFIKQWALDRIKQIQLETMNSIR
GAHTVQDVHKALLQGIEQILKVNVSIINQSFNDSLHNFNYLHSKFDARLREKDVANHIVQTETFKEVLKGTGVEPGKINK
ETQQPKLHKNDNDSLFKHLVDNFGKTVGVITLTGLLSSFWLVLAKRRKKEEEEKQS IKNHHKDIRLSDTDKIDPIVITKR
KIDKEEQIQNDDKHSIPVAKHKKSKEKQLSEEDIHS I PVVKRKQNSDNKDTKQKKVTSKKKKTPQSTKKVVKTKKRSKK

SEQ ID NO:16 polypeptide sequence

MRDKKGPVNKRVDFLSNKLNKYSIRKFTVGTASILIGSLMYLGTQQEAEAAENNIENPTTLKDNVQSKEVKIEEVTNKDT
APQGVEAKSEVTSNKDTIEHEASVKAEDISKKEDT PKEVANVAEVQPKSSVTHNAEAPKVRKARSVDEGSFDITRDSKNV
VESTPITIQGKEHFEGYGSVDIQKNPTDLGVSEVTRFNVGNESNGLIGALQLKNKIDFSKDFNFKVRVANNHQSNTTGAD
GWGFLFSKGNAEEYLTNGGILGDKGLVNSGGFKIDTGYIYTS SMDKTEKQAGQGYRGYGAFVKNDSSGNSQMVGENIDKS
KTNFLNYADNSTNTSDGKFHGQRLNDVILTYVASTGKMRAEYAGKTWETS ITDLGLSKNQAYNFLITSSQRWGLNQGINA
NGWMRTDLKGSEFTFTPEAPKTITELEKKVEEIPFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEIISKG
ESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDS IVEKEE
IPFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEI ISKGESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDP
KLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDSIVEKEEI PFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTIT
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TPTLKNPLTGEIISKGESKEEITKDPINELTEYGPETITPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSV
TKYGPVKGDSIVEKEEIPFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEI ISKGESKEEITKDPVNELTE
FGGEKIPQGHKDIFDPNLPTDQTEKVPGKPGIKNPDTGKVIEEPVDDVIKHGPKTGTPETKTVEI PFETKREFNPKLQPG
EERVKQEGQPGSKTITTPITVNPLTGEKVGEGQPTEEITKQPVDKIVEFGGEKPKDPKGPENPEKPSRPTHPSGPVNPNN
PGLSKDRAKPNGPVHSMDKNDKVKKSKIAKESVANQEKKRAELPKTGLESTQKGLIFSSIIGIAGLMLLARRRKN

SEQ ID NO:17 polypeptide sequence
MGKRRQGPINKKVDFLPNKLNKYSIRKFTVGTAS ILLGSTLIFGSSSHEAKAAEEKQVDPITQANQONDSSERSLENTNQP
TVNNEAPQMSSTLQAEEGSNAEAPNVPTIKANSDNDTQTQFSEAPTRNDLARKED I PAVSKNEELQSSQPNTDSKIEPTT
SEPVNLNYSSPFMSLLSMPADSSSNNTKNTIDIPPTTVKGRDNYDFYGRVDIQSNPTDLNATNLTRYNYGQPPGTTTAGA
VQFKNQVSFDKDFDFNIRVANNRQSNTTGADGWGFMFSKKDGDDFLKNGGILREKGTPSAAGFRIDTGY YNNDPLDKIQK
QAGQGYRGYGTFVKNDSQGNTSKVGSGTPSTDFLNYADNTTNDLDGKFHGQKLNNVNLKYNASNQTFTATYAGKTWTATL
SELGLSPTDSYNFLVTSSQYGNGNSGTYADGVMRADLDGATLTYTPKAVDGDP ITSTKEI PFNKKREFDPNLAPGTEKVV
QKGEPGIETTTTPTYVNPNTGEKVGEGTPTTKITKQPVDEIVHYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQTTQPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEIPFDKKREFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEK
ITKQPVDEITEYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEET PFDK
KREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKG
SQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKOKGEPGTKTITTPTTK
NPLTGEKVGEGEPTEKVTKQPVDEI VHYGGEEI KPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGP
VDGDPITSTEEIPFDKKREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKI TKQPVDE IVHYGGEE
IKPGHKDEFDPNAPKGSQTTQPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFDPNLAPGTEKVV
QKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEQIPQGHKDEFDPNAPVDSKTEVPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPKVGNPITSTEEIPFDKKRVFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKT ITTPILVNPITGEKVGEGKSTEK
VTKQPVDEIVEYGPTKAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPG
TPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGTPTQSGAPEQPNRSMHSTDNKNQLPDTGENRQ
ANEGTLVGSLLAIVGSLFIFGRRKKGNEK

SEQ ID NO:18 polypeptide sequence
MKKLYTSYGTYGFLHQIKINNPTHQLFQFSASDTSVIFEETDGETVLKSPSIYEVIKEIGEFSEHHFYCAIFIPSTEDHA
YQLEKKLISVDDNFRNFGGFKSYRLLRPAKGTTYKIYFGFADRHAYEDFKQSDAFNDHFSKDALSHYFGSSGQHSSYFER

YLYPIKE

SEQ ID NO:19 polypeptide sequence
MYLYTSYGTYQFLNQIKLNHQERSLFQFSTNDSSIILEESEGKSILKHPSAYQVIDS TGEFNEHHFYSAIFVPTSEDHRQ
QLEKKLLLVDVPLRNFGGFKSYRLLKPTEGSTYKI YFGFANRTAYEDFKASD IFNENFSKDALSQYFGASGQHSSYFERY

LYPIEDH

SEQ ID NO:20 polypeptide sequence
MINRDNKKAITKKGMISNRLNKFSIRKYTVGTASILVGTTLIFGLGNQEAKARENTS TENAKQDDATTSDNKEVVSETEN
NSTTENDSTNPIKKETNTDSQPEAKEESTTSSTQQQQNNVTATTETKPQNIEKENVKPS TDKTATEDTSVILEEKKAPNY
TNNDVTTKPSTSEIQTKPTTPQESTNIENSQPQPTPSKVDNQVTDATNPKEPVNVSKEELKNNPEKLKELVRNDNNTDRS
TKPVATAPTSVAPKRLNAKMRFAVAQPAAVASNNVNDLITVTKQTIKVGDGKDNVAARHDGKDIEYDTEFTIDNKVKKGD
TMTINYDKNVIPSDLTDKNDPIDITDPSGEVIAKGTFDKATKQITYTFTDYVDKYEDIKARLTLYSYIDKQAVPNETSLN
LTFATAGKETSQNVSVDYQDPMVHGDSNIQS IFTKLDENKQTIEQQIYVNPLKKTATNTKVDIAGSQVDDYGNIKLGNGS
TIIDONTEIKVYKVNPNQQLPOSNRIYDFSQYEDVTSQFDNKKSFSNNVATLDFGDINSAYIIKVVSKYTPTSDGELDIA
QGTSMRTTDKYGYYNYAGYSNFIVTSNDTGGGDGTVKPEEKLYKIGDYVWEDVDKDGVQGTDSKEKPMANVLVTLTYPDG
TTKSVRTDANGHYEFGGLKDGETYTVKFETPAGYLPTKVNGTTDGEKDSNGSS I TVKINGKDDMSLDTGFYKEPKYNLGD
YVWEDTNKDGIQDANEPGIKDVKVTLKDSTGKVIGTTTTDASGKYKFTDLDNGNYTVEFETPAGYTPTVKNTTAEDKDSN
GLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYRFDNL
DSGKYKVIFEKPAGLTQTVTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFILDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDAGKHTPVKPMS TTKDHENKAKAL PETGSENNGSNNATLF
GGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO:21 polypeptide sequence

MINKKNNLLTKKKPIANKSNKYAIRKFTVGTASIVIGATLLFGLGHNEAKAEENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQSSDEEK
NDVINNNQSINTDDNNQIIKKEETNNYDGIEKRSEDRTESTTNVDENEATFLQKTPQDNTHLTEEEVKESSSVESSNSS T
DTAQQPSHTTINREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNIDEKISNQDE
LLNLPINEYENKARPLSTTSAQPSIKRVTVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDQS ITEGYDDSEGVIKAHDAENL I YDVTFEVD
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DKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKIKDNSGEI IATGTYDNKNKQITYTFTDYVDKYENI KAHLKLTSYIDKSKV
PNNNTKLDVEYKTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNISGNGDEGST
IIDDSTIIKVYKVGDNQNLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNINFGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQT
VIMQTTINEYTGEFRTASYDNTIAFSTSSGQGQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGT
SKSVRTDEDGKYQFDGLKNGLTYKITFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGQDDMTIDSGFYQTPKYSLGNY
VWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGNIISTTTTDENGKYQFDNLNSGNY IVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDAD
GEEVHVTITDHDDFS IDNGYYDDESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDLGNSSDKS TKDKLPDTGANEDYGSKGTLLGTLFAGL
GALLLGKRRKNRKNKN

SEQ ID NO:22 polypeptide sequence
MSNNFKDDFEKNRQSIDTNSHQDHTEDVEKDQSELEHQDTIENTEQQFPPRNAQRRKRRRDLATNHNKQVHNESQTSEDN
VONEAGTIDDRQVESSHSTESQEPSHQDSTPQHEEEY YNKNAFAMDKSHPEPI EDNDKHETI KDAENNTEHS TVSDKS TA
EQSQQPKPYFATGANQANTSKDKHDDVTVKQDKDESKDHHSGKKGAAIGAGTAGVAGAAGAMGVSKAKKHSNDAQNKSNS
DKSNNSTEDKASQDKSKDHHNGKKGAAIGAGTAGLAGGAASKSASAASKPHASNNASONHDEHDNHDRDKERKKGGMAKY
LLPLIAAVLIIGALAIFGGMALNNHNNGTKENKIANTNKNNADESKDKDTSKDASKDKSKSTDSDKSKEDQDKATKDESD
NDQNNANQANNQAQNNONQQQANONQQQQOOROGGGQRHTVNGQENLYRIAIQYYGSGSPENVEKTRRANGLSGNN IRNG
QQIVIP

SEQ ID NO:23 polypeptide sequence

MIELIKMEGMIVVSNNNFKDDFEKNRQS INPDEQQTELKEDDKTNENKKEADSQNSLSNNSNQQFPPRNAQRRKRRRETA
TNQSKQODDKHQKNSDAKTTEGSLDDRYDEAQLQQQHDKSQQONKTEKQSQDNRMKDGKDAA IVNGTSESPEHKSKSTON
RPGPKAQQQOKRKSESTQSKPSTNKDKKAATGAGIAGAAGVAGAAETSKRHHNKKDKQDS KHSNHENDEKSVKNDDQKQSK
KGKKAAVGAGAAAGVGAAGVAHHNNONKHHNEEKN SNONNQYNDQSEGKKKGGFMKILLPLIAAILILGATAIFGGMALN
NHNDSKSDDQKIANQSKKDSDKKDGAQSEDNKDKKSDSNKDKKSDSDKNADDDSDNSS SNPNATSTNNNDNVANNNSNYT
NQNQQDNANONSNNQQATQGQQSHTVYGQENLYRIAIQYYGEGTQANVDKIKRANGLSSNNIHNGQTLVIPQ

SEQ ID NO:24 polypeptide sequence
MKNKLIAKSLLTIAAIGITTTTIASTADASEGYGPREKKPVSINHNIVEYNDGTFKYQSRPKFNSTPKY IKFKHDYNILE
FNDGTFEYGARPQFNKPAAKTDATIKKEQKL IQAQNLVREFEKTHTVS AHRKAQKAVNLVSFEYKVKKMVLOER IDNVLK

QGLVR

SEQ ID NO:25 polypeptide sequence
MKTRIVSSVTTTLLLGSILMNPVANAADSDINIKTGTTDIGSNTTVKTGDLVTYDKENGMHKKVFYSFIDDKNHNKKLLY
IRTKGTIAGQYRVYSEEGANKSGLAWPSAFKVQLQLPDNEVAQISDYYPRNS IDTKEYMSTLTYGFNGNVTGDDTGKIGG
LIGANVSIGHTLKYVQPDFKTILESPTDKKVGWKYIFNNMVNONWGPYDRDSWNPVYGNQLFMKTRNGSMKAAENFLDPN
KASSLLSSGFSPDFATVITMDRKASKQQTNIDVIYERVRDDYQLHWTSTNWKGTNTKDKWTDRSSERYKIDWEKEEMTN

SEQ ID NO:26 polypeptide sequence
MHMKNKYISKLLVGAATITLATMISNGEAKASENTQQTSTKHQTTQNNYVTDQOKAFYQVLHLKGITEEQRNQYIKTLRE
HPERAQEVFSESLKDSKNPDRRVAQONAFYNVLKNDNLTEQEKNNY IAQIKENPDRSQQVWVESVQSSKAKERQNIENAD
KATKDFQDNKAPHDKSAAYEANSKLPKDLRDKNNRFVEKVSIEKAT VRHDERVKSANDAISKLNEKDS I ENRRLAQREVN
KAPMDVKEHLQKQLDALVAQKDAEKKVAPKVEAPQIQSPQIEKPKAES PKVEVPQSKLLGY YQSLKDSFNYGYKYLTDTY
KSYKEKYDTAKYYYNTYYKYKGAIDQTVLTVLGSGSKSYIQPLKVDDKNGYLAKSYAQVRNYVTESINTGKVLYTFYQND
TLVKTAIKAQETASSIKNTLSNLLSFWK

SEQ ID NO:27 polypeptide sequence

MTKHYLNSKYQSEQRSSAMKKI TMGTASIILGSLVYIGADSQQVNAATEATNATNNQS TQVSQATSQPINFQVQKDGSSE
KSHMDDYMQHPGKVIKQNNKYYFQTVLNNASFWKEYKFYNANNQELATTVVNDNKKADTRTINVAVEPGYKSLTTKVHIV
VPQINYNHRYTTHLEFEKAIPTLADAAKPNNVKPVQPKPAQPKTPTEQTKPVQPKVEKVKPTVTTTSKVEDNHSTKVVST
DTTKDQTKTQTAHTVKTAQTAQEQNKVQTPVKDVATAKSESNNQAVSDNKSQQTNKVTKHNET PKOASKAKELPKTGLTS
VDNFISTVAFATLALLGSLSLLLFKRKESK

SEQ ID NO:28 polypeptide sequence

MNKQQKEFKSFYSIRKSSLGVASVAISTLLLLMSNGEAQARAEETGGTNTEAQPKTEAVASPTTTSEKAPETKPVANAVS
VSNKEVEAPTSETKEAKEVKEVKAPKETKAVKPAAKATNNTYPILNQELREAIKNPAIKDKDHSAPNSRPIDFEMKKENG
EQQFYHYASSVKPARVIFTDSKPEIELGLQSGQFWRKFEVYEGDKKLPIKLVSYDTVKDYAYIRFSVSNGTKAVKIVSST
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HFNNKEEKYDYTLMEFAQPIYNSADKFKTEEDYKAEKLLAPYKKAKTLERQVYELNKIQDKLPEKLKAEYKKKLEDTKKA
LDEQVKSAITEFQNVQPTNEKMTDLODTKYVVYESVENNESMMDTFVKHP IKTGMLNGKKYMVMETTNDDYWKDFMVEGQ
RVRTISKDAKNNTRTIIFPYVEGKTLYDAIVKVHVKTIDYDGQYHVRIVDKEAFTKANTDKSNKKEQQDNSAKKEATPAT
PSKPTPSPVEKESQKQDSQKDDNKQLPSVEKENDASSESGKDKTPATKPTKGEVESSSTTPTKVVSTTONVAKPTTASSK
TTKDVVQTSAGSSEAKDSAPLQKANI KNTNDGHTQSQNNKNTQENKAKSLPQTGEESNKDMTLPLMALLALSSIVAFVLP
RKRKN

SEQ ID NO:29 polypeptide sequence
MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTASILVGTTLIFGLSGHEAKAAEHTNGELNQSKNETTAPSENKTTEKVDSR

QLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETSSNMQSPONATASQSTTQTSNVTTNDKSSTTYSNETDKSNLTQAKNVSTTPKT
TTIKQRALNRMAVNTVAAPQQGTNVNDKVHFTNIDIAIDKGHVNKTTGNTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFEFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTONLYNAQGNIIAKGIYDSKINTTTYTFTNYVDQYTNVSGSFEQVAFAKRENATTDKTAYKMEV
TLGNDTYSKDVIVDYGNQKGQQLISSTNYINNEDLSRNMTVYVNQPKKTYTKETFVTINLTGYKFNPDAKNFKI YEVTDQON
QFVDSFTPDTSKLKDVTGQFDVIYSNDNKTATVDLLNGQSSSDKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLETONGKSSWSNS
YSNVNGSSTANGDQKKYNLGDYVWEDTNKDGKQDANEKGIKGVYVILKDSNGKELDRTTTDENGKYQFTGLSNGTYSVEF
STPAGYTPTTANAGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKGIKGVKVTLON
EKGEVIGTTETDENGKYRFDNLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVT ITDHDDFTLDNGYYEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDAGKHTPTKPMSTVKDQHKTAKALPETGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQONK

SEQ ID NO:30 polypeptide sequence

MNMKKKEKHAIRKKS IGVASVLVGTLIGFGLLSSKEADASENSVTQSDSASNE SKSNDSSSVSAAPKTDDTNVSDTKTSS
NTNNGETSVAQNPAQQETTQSSSTNATTEETPVTGEATTTTTNQANTPATTQS SNTNAEELVNQTSNETTSNDTNTVSSV
NSPONSTNAENVSTTQDTSTEATPSNNESAPQNTDASNKDVVSQAVNPSTPRMRAFSLAAVAADAPAAGTDITNQLTDVK
VTIDSGTTVYPHQAGYVKLNYGFSVPNSAVKGDTFKITVPKELNLNGVTSTAKVPPIMAGDQVLANGVIDSDGNVIYTFT
DYVDNKENVTANITMPAYIDPENVTKTGNVTLTTGIGTNTASKTVLIDYEKYGQFHNLS IKGTIDQIDKTNNTYRQTIYV
NPSGDNVVLPALTGNLIPNTKSNALIDAKNTDIKVYRVDNANDLSESYYVNPSDFEDVTNQVR ISFPNANQYKVEFPTDD
DQITTPYIVVVNGHIDPASTGDLALRSTFYGYDSNFIWRSMSWDNEVAFNNGSGSGDGIDKPVVPEQPDEPGEIEPIPED
SDSDPGSDSGSDSNSDSGSDSGSDSTSDSGSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSD
SASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSASDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SESDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSASDSDSGSDSDSSSDSDSDSTSDTGSDND SDSDSNSDSESGSNNNVVPPNSPK
NGTNASNKNEAKDSKEPLPDTGSEDEANTSLIWGLLASLGSLLLFRRKKENKDKK

SEQ ID NO:31 polypeptide sequence
MKNNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGQDKEAAASEQKTTTVEENGNSATDNKTSETQTTATNVNHIEETQSYNATV
TEQPSNATQVTTEEAPKAVQAPQTAQPANVETVKEEEKPQVKETTQPQDNSGNQRQVDLTPKKVTONQGTETQVEVAQPR
TASESKPRVTRSADVAEAKEASDVSEVKGTDVTSKVTVESGS I EAPQGNKVEPHAGQRVVLKYKLKFADGLKRGDYFDFT
LSNNVNTYGVSTARKVPEIKNGSVVMATGE ILGNGNIRYTFTNEIEHKVEVTANLEINLFIDPKTVQSNGEQKITSKLNG
EETEKTIPVVYNPGVSNSYTNVNGSIETFNKESNKFTHIAYIKPMNGNQSNTVSVTGTLTEGSNLAGGQPTVKVYEYLGK
KDELPQSVYANTSDTNKFKDVTKEMNGKLSVQDNGSYSLNLDKLDKTYVIHYTGEYLQGSDQVNFRTELYGYPERAYKSY
YVYGGYRLTWDNGLVLYSNKADGNGKNGQI IQDNDFEYKEDTAKGTMSGQYDAKQI IETEENQDNTPLDIDYHTAIDGEG
GYVDGYIETIEETDSSAIDIDYHTAVDSEVGHVGGYTESSEESNPIDFEESTHENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTES
NLVEFDEESTKGIVTGAVSDHTTIEDTKEYTTESNLIELVDELPEEHGQAQGPIEEI TENNHHISHSGLGTENGHGNYGV
IEETEENSHVDIKSELGYEGGQNSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDIDFDSVPQIHGONKGDQSFEEDTEKDKPKYEH
GGNIIDIDFDSVPQIHGFNKHNEIIEEDTNKDKPNYQFGGHNSVDFEEDTLPKVSGQNEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVPS
EPETPMPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPAEPGKPVPPAK
EEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKKAQSKKSELPETGGEESTNKGMLFGGLFSILGLALLRRNKKNNKA

SEQ ID NO:32 polypeptide sequence

MKKRIDYLSNKQNKYSIRRFTVGTTSVIVGATILFGIGNHQAQASEQSNDTTQSS KNNASADSEKNNMIETPQLNTTAND
TSDISANTNSANVDSTTKPMSTQTSNTTTTEPASTNETPQPTAIKNQATAAKMODQTVPQEANSQVDNKTTNDANS IATN
SELKNSQTLDLPQSSPQTISNAQGTSKPSVRTRAVRSLAVAEPVVNAADAKGTNVNDKVTASNFKLEKTTFDPNQSGNTF
MAANFTVTDKVKSGDYFTAKLPDSLTGNGDVDYSNSNNTMPIADIKS TNGDVVAKATYDILTKTYTFVFTDYVNNKENIN
GQFSLPLFTDRAKAPKSGTYDANINIADEMFNNKITYNYSSPIAGIDKPNGANISSQIIGVDTASGQNTYKQTVFVNPKQ
RVLGNTWVYIKGYQDKIEESSGKVSATDTKLRIFEVNDTSKLSDSYYADPNDSNLKEVTDQFKNRIYYEHPNVASIKFGD
ITKTYVVLVEGHYDNTGKNLKTQVIQENVDPVTNRDYSIFGWNNENVVRYGGGSADGDSAVNPKDPTPGPPVDPEPSPDP
EPEPTPDPEPSPDPEPEPSPDPDPDSDSDSDSGSDSDSGSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSDSDSDSDS
DSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDS
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DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSRVTPPNNEQKAPSNPKGEVNHSNKVSKQHKTDALPETGDKSENTNATLFGAMMALLGSLLLFRKRKQODHKEKA

SEQ ID NO:33 polypeptide sequence
MKKQIISLGALAVASSLFTWDNKADAIVTKDYSKESRVNEKSKKGATVSDYYYWKI IDSLEAQFTGATDLLEDYKYGDPI

YKEAKDRLMTRVLGEDQYLLKKKIDEYELYKKWYKSSNKNTNMLTFHKYNLYNLTMNEYNDIFNSLKDAVYQFNKEVKE I
EHKNVDLKQFDKDGEDKATKEVYDLVSEIDTLVVTYYADKDYGEHAKELRAKLDLILGDTDNPHKITNERIKKEMIDDLN
SIIDDFFMETKQNRPNSITKYDPTKHNFKEKSENKPNFDKLVEETKKAVKEADESWKNKTVKKYEETVTKSPVVKEEKKY
EEPQLPKVGNQQEVKTTAGKAEETTQPVAQPLVKIPQETIYGETVKGPEYPTMENKTLQGEIVQGPDFLTMEQNRPSLSD
NYTQPTTPNPILEGLEGSSSKLEIKPQGTESTLKGIQGESSDIEVKPQATETTEASQYGPRPQFNKTPKYVKYRDAGTGI
REYNDGTFGYEARPRFNKPSETNAYNVTTNQDGTVSYGARPTQNKPSETNAYNVTTHANGQVSYGARPTQKKPSKTNAYN
VTTHANGQVSYGARPTQKKPSKTNAYNVTTHANGQVSYGARPTYKKPSETNAYNVTTHANGQVSYGARPTQKKPSETNAY

NVTTHADGTATYGPRVTK

SEQ ID NO:67 polypeptide sequence
MKSNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGQEKEAAASEQNNTTVEESGSSATESKASETQTTTNNVNT
IDETQSYSATSTEQPSKSTQVTTEEAPTTVQAPKVETEMKSQEDLPSEKVADKETTGTQVDIAQPSNVS
EIKPRMKRSADVTAVSEKEVAEEAKATGTDVTNKVEVTESSLEGHNKDSNIVNPHNAQRVTLKYKWKFG
EGIKAGDYFDFTLSDNVETHGISTLRKVPEIKS

STEDKVMANGQVINERTIRYTFTDY INNKKDLTAELNLNLFIDPTTVTKQGSQKVEVTLGONKVSKEFD
IKYLDGVKDRMGVTVNGR IDTLNKEEGKFSHFAYVKPNNQSLTSVTVTGQVTSGYKQSANNPTVKVYKH
IGSDELAESVYAKLDDTSKFEDVTEKVNLSYTSNGGYTLNLGDLDNSKDYVIKYEGEYDQNAKDLNFRT
HLSGYHKYYPYYPYYPYYPVQLTWNNGVAFYSN
NAKGDGKDKPNDPIIEKSEPIDLDIKSEPPVEKHELTGTIEESNDSKPIDFEYHTAVEGAEGHAEGIIE
TEEDSIHVDFEESTHENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTESNLVEFDEESTKGIVTGAVSDHTTVEDT
KEYTTESNLIELVDELPEEHGQAQGPIEEITENNHHISHSGLGTENGHGNYGVIDEIEENSHVDIKSEL
GYEGGONSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDI

DFDSVPQIHGQNNGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNI IDIDFDSVPQIHGFNKHNEI I EEDTNKDKPNYQF
GGHNSVDFEEDTLPKVSGQNEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPGEPTPPKPEVP
SEPETPVPPTPEVPSEPGKPVPPAKEEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKQKQSKKSELPE
TGGEESTNKGMLFGGLFSILGLVLLRRNKKNNK

A

SEQ ID NO:68 polypeptide sequence
MKFKSLITTTLALGVIASTGANFNTNEASAAAKPLDKSSSTLHHGHSNIQIPYTITVNGTSQNILSSLT
FNKNQNISYKD
IENKVKSVLYFNRGISDIDLRLSKQAEYTVHFKNGTKRVIDLKSGIYTADLINTSDIKAISVNVDTKKQ
PKDKAKANVQV
PYTITVNGTSQNILSNLTFNKNQNISYKDLEGKVKSVLESNRGI TDVDLRLSKQAKY TVNFKNGTKKVI
DLKSGIYTANL
INSSDIKSININVDTKKHIENKAKRNYQVPYSINLNGTSTNILSNLSFSNKPWTINYKNLTSQIKSVLKH
DRGISEQDLKY

AKKAYYTVYFKNGGKRILQLNSKNYTANLVHAKDVKRIEI TVKTGTKAKADRYVPYTIAVNGTSTPILS
KLKISNKQLIS
YKYLNDKVKSVLKSERGISDLDLKFAKQAKYTVYFKNGKKQVVNLKSDIFTPNLFSAKDIKKIDIDVKQ
YTKSKKKINKS
NNVKFPVTINKFENIVSNEFVFYNASKITINDLSIKLKSAMANDQGITKHDIGLAERAVYKVYFKNGSS
KYVDLKTEYKD

ERVFKATDIKKVDIELKF

SEQ ID NO:69 polypeptide sequence

MNKHHPKLRSFYSIRKSTLGVASVIVSTLFLITSQHQAQAAENTNTSDKISENQNNNATT
TQPPKDTNQTQPATQPANTAKNYPAADESLKDAIKDPALENKEHDIGPREQVNFQLLDKN
NETQYYHFFSIKDPADVYYTKKKAEVELDINTASTWKKFEVYENNQKLPVRLVSYSPVPE
DHAYIRFPVSDGTQELKIVSSTQIDDGEETNYDYTKLVFAKPIYNDPSLVKSDTNDAVVT
NDQSSSVASNQTNTNTSNQNISTINNANNQPQATTNMSQPAQPKSSTNADQASSQPAHET
NSNGNTNDKTNESSNQSDVNQQYPPADESLQDAIKNPAI IDKEHTADNWRPIDFQMKNDK
GERQFYHYASTVEPATVIFTKTGPIIELGLKTAS TWKKFEVYEGDKKLPVELVSYDSDKD
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YAYIRFPVSNGTREVKIVSSIEYGENIHEDYDYTLMVFAQPITNNPDDYVDEETYNLQKL
LAPYHKAKTLERQVYELEKLQEKLPEKYKAEYKKKLDQTRVELADQVKSAVTEFENVTPT
NDQLTDLQEAHFVVFESEENSESVMDGFVEHPFYTATLNGQKYVVMKTKDDSYWKDLIVE
GKRVTTVSKDPKNNSRTLIFPYIPDKAVYNATIVKVVVANIGYEGQYHVRIINQDINTKDD
DTSQNNTSEPLNVQTGQEGKVADTDVAENSSTATNPKDASDKADVIEPESDVVKDADNNI
DKDVQHDVDHLEDMSDNNHFDKYDLKEMDTQIAKDTDRNVDKDADNSVGMSSNVDTDKDS
NKNKDKVIQLNHIADKNNHTGKARKLDVVKQNYNNTDKVTDKKTTEHLPSDIHKTVDKTV
KTKEKAGTPSKENKLSQSKMLPKTGETTSSQSWWGLYALLGMLALFIPKFRKESK

SEQ ID NO:70 polypeptide sequence
MAETTQDQTTNKNVLDSNKVKATTEQAKAEVKNPTONISGTQVYQDPAIVOPKTANNKTG
NAQVSQKVDTAQVNGDTRANQSATTNNTQPVAKS TS TTAPKTNTNVTNAGYSLVDDEDDN
SENQINPELIKSAAKPAALETQYKTAAPKAATTSAPKAKTEATPKVTTFSASAQPRSVAA
TPKTSLPKYKPQVNSSINDY ICKNNLKAPKIEEDYTSYFPKYAYRNGVGRPEGIVVHDTA
NDRSTINGEISYMKNNYONAFVHAFVDGDRIIETAPTDYLSWGVGAVGNPRFINVEIVHT
HDYASFARSMNNYADYAATQLQYYGLKPDSAEYDGNGTVWTHYAVSKYLGGTDHADPHGY
LRSHNYSYDQLYDLINEKYLIKMGKVAPWGTQSTTTPTTPSKPTTPSKPSTGKLTVAANN
GVAQIKPTNSGLYTTVYDKTGKATNEVQKTFAVSKTATLGNQKFYLVQDYNSGNKFGWVK
EGDVVYNTAKSPVNVNQSYSIKPGTKLYTVPWGTSKQVAGSVSGSGNQTFKASKQQQIDK
SIYLYGSVNGKSGWVSKAYLVDTAKPTPTPTPKPSTPTTNNKLTVSSLNGVAQINAKNNG
LFTTVYDKTGKPTKEVQKTFAVTKEASLGGNKFYLVKDYNSPTLIGWVKQGDVIYNNAKS
PVNVMQTYTVKPGTKLYSVPWGTYKQEAGAVSGTGNQTFKATKQOQQIDKSIYLFGTVNGK
SGWVSKAYLAVPAAPKKAVAQPKTAVK

SEQ ID NO: 71 polypeptide sequence

MAYTVTKPQTTQTVSKIAQVKPNNTGIRASVYEKTAKNGAKYADRTFYVTKERAHGNETY
VLLNNTSHNIPLGWFNVKDLNVQONLGKEVKTTQKYTVNKSNNGLSMVPWGTKNQVILTGN
NIAQGTFNATKQVSVGKDVYLYGTINNRTGWVNAKDLTAPTAVKPTTSAAKDYNYTYVIK
NGNGYYYVTPNSDTAKYSLKAFNEQPFAVVKEQVINGQTWYYGKLSNGKLAWIKSTDLAK
ELIKYNQTGMTLNQVAQIQAGLQYKPQVQRVPGKWTDAKFNDVKHAMDTKRLAQDPALKY
QFLRLDOPQNISIDKINQFLKGKGVLENQGAAFNKARQMYGINEVYLISHALLETGNGTS
QLAKGADVVNNKVVTNSNTKYHNVFGIAAYDNDPLREGIKYAKQAGWDTVSKAIVGGAKF
IGNSYVKAGONTLYKMRWNPAHPGTHQYATDVDWAN INAKI IKGYYDKIGEVGKYFDIPQ

YK

SEQ ID NO:72 polypeptide sequence
DRVLASHPDVATIRQNVTAANAAKSALDQARNGLTVDKAPLENAKNOLOHSIDTQTSTTG
MTQDS INAYNAKLTAARNKIQQINQVLAGSPTVEQINTNTS TANQAKSDLDHARQALTED
KAPLQTAKTQLEQS INQPTDTTGMTTASLNAYNQKLOAARQKLTEINQVLNGNPTVONIN
DKVTEANQAKDQLNTARQGLTLDRQPALTTLHGASNLNQAQONNFTQQINAAQNHAALET
IKSNITALNTAMTKLKDSVADNNTIKSDQNYTDATPANKQAYDNAVNAAKGVIGETTNPT
MDVNTVNQKAASVKSTKDALDGQONLQRAKTEATNAITHASDLNQAQKNALTQQVNSAQN
VQAVNDIKQTTQSLNTAMTGLKRGVANHNQVVQSDNYVNADTNKKNDYNNAYNHANDI IN
GNAQHPVITPSDVNNALSNVTSKEHALNGEAKLNAAKQOEANTALGHLNNLNNAQRONLOS
QINGAHQIDAVNTIKQNATNLNSAMGNLRQAVADKDQVKRTEDYADADTAKONAYNSAVS
SAETIINQTTNPTMSVDDVNRATSAVTSNKNALNGYEKLAQSKTDAARATDALPHLNNAQ
KADVKSKINAASNIAGVNTVKQQGTDLNTAMGNLQGA INDEQTTLNSQONYQDATPSKKTA
YTNAVQAAKDILNKSNGQONKTKDQVTEAMNQVNSAKNNLDGTRLLD

SEQ ID NO: 73 polypeptide sequence

ASTQHTVQSGESLWS IAQKYNTSVES IKQNNQLDNNLVFPGQVISVGGSDAQNTSNTSPQ
AGSASSHTVQAGESLNIIASRYGVSVDQLMAANNLRGYL IMPNQTLQIPNGGSGGTTPTA
TTGSNGNASSFNHONLYTAGQCTWYVFDRRAQAGSPISTYWSDAKYWAGNAANDGYQVNN
TPSVGSIMQSTPGPYGHVAYVERVNGDGSILISEMNYTYGPYNMNYRTIPASEVSSYAFI
H
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SEQ ID NO: 74 polypeptide sequence
MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTASILVGTTLIFGLSGHEAKAAEHTNGELNQ
SKNETTAPSENKTTKKVDSRQLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETSSNMQS PONATAN
QSTTKTSNVTTNDKSSTTYSNETDKSNLTQAKDVSTTPKTTTIKPRTLNRMAVNTVAAPQ
QGTNVNDKVHFSNIDIAIDKGHVNQTTGKTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTQNLYNAQGNIIAKGIYDSTTNTTTYTFTNYVDQYTNVRGSFEQ
VAFAKRKNATTDKTAYKMEVTLGNDTYSEEIIVDYGNKKAQPLISSTNY INNEDLSRNMT
AYVNQPKNTYTKQTFVTNLTGYKFNPNAKNFKIYEVTDQNQFVDSFTPDTSKLKDVTIDQF
DVIYSNDNKTATVDLMKGQTSSNKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLDTDKTKYSWSNS
YSNVNGSSTANGDQKKYNLGDYVWEDTNKDGKQDANEKGIKGVYVILKDSNGKELDRTTT
DENGKYQFTGLSNGTYSVEFSTPAGYTPTTANVGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDS
GFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKGIKGVKVTLQNEKGEVIGTTETDENGKYRFD
NLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFTLDNGYYEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDAGKHTPAKPMSTVKDQHKTAKALPE
TGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKONK

SEQ ID NO: 75 polypeptide sequence
MNLLKKNKYSIRKYKVGIFSTLIGTVLLLSNPNGAQALTTDNNVQSDTNQATPVNSQDKD
VANNRGLANSAQNTPNQSATTNQATNQALVNHNNGS IVNQATPTSVQSSTPSAQNNNHTD
GNTTATETVSNANNNDVVSNNTALNVPTKTNENGSGGHLTLKEIQEDVRHSSNKPELVAT
AEPASNRPKKRSRRAAPADPNATPADPAAAAVGNGGAPVAITAPYTPTTDPNANNAGONA
PNEVLSFDDNGIRPSTNRSVPTVNVVNNLPGFTLINGGKVGVFSHAMVR TSMFDSGDNKN
YQAQGNVIALGRIHGTDTNDHGDFNGIEKALTVNPNSELIFEFNTMTTKNGQGATNVIIK
NADTNDTIAEKTVEGGPTLRLFKVPDNVRNLKIQFVPKNDAITDARGIYOLKDGYKYYSF
VDSIGLHSGSHVFVERRTMDPTATNNKEFTVTTSLKNNGNSGASLDTNDFVYQVQLPEGV
EYVNNSLTKDFPSNNSGVDVNDMNVTYDAANRVITIKSTGGGTANS PARLMPDKILDLRY
KLRVNNVPTPRTVTFNETLTYKTYTQDFINSARESHTVSTNPYTIDI IMNKDALQAEVDR
RIQQADYTFASLDIFNGLKRRAQTILDENRNNVPLNKRVSQAYIDSLTNQMOHTLIRSVD
AENAVNKKVDQMEDLVNONDELTDEEKQAAIQVIEEHKNEI IGNIGDQTTDDGVTRIKDQ
GIQTLSGDTATPVVKPNAKKAIRDKATKQREI INATPDATEDEIQDALNQLATDETDAID
NVTNATTNADVETAKNNGINTIGAVVPQUTHKKAARDAINQATATKRQQINSNREATQEE
KNAALNELTQATNHALEQINQATTNANVDNAKGDGLNAINPIAPVIVVKQARRDAVSHDA
QQHIAEINANPDATQEERQAAIDKVNAAVTAANTNILNANTNADVEQVKTNAIQGIQAIT
PATKVKTDAKNAIDKSAETQHNTIFNNNDATLEEQQAAQQOLLDQAVATAKQNINAADTNQ
EVAQAKDQGTQNIVVIQPATQVKTDTRNVVNDKAREAITNINATTGATREEKQEAINRVN
TLKNRALTDIGVTSTTAMVNSIRDDAVNQIGAVQPHVTKKQTATGVLNDLATAKKQEINQ
NTNATTEEKQVALNQVDQELATAINNINQADTNAEVDQAQQLGTKAINAIQPNIVKKPAA
LAQINQHYNAKLAE INATPDATNDEKNAAINTLNQDRQQAIESIKQANTNAEVDQAATVA
ENNIDAVQVDVVKKQAARDKITAEVAKRIEAVKQTPNATDEEKQAAVNQINQLKDQAINQ
INQONQTNDQVDTTTNQAVNAIDNVEAEVVIKTKAIADIEKAVKEKQQQIDNSLDSTDNEK
EVASQALAKEKEKALAAIDQAQTNSQVNQAATNGVSAIKI IQPETKVKPAAREKINQKAN
ELRAKINQDKEATAEERQVALDKINEFVNQAMTDITNNRTNQQVDDTTSQALDSIALVTP
DHIVRAAARDAVKQQYEAKKRE IEQAEHATDEEKQVALNQLANNEKRALQNIDQATANND
VKRVETNGIATLKGVQPHIVIKPEAQQAIKASAENQVESIKDTPHATVDELDEANQLISD
TLKOAQQEIENTNQDAAVTDVRNQTIKAIEQIKPKVRRKRAALDS TEENNKNQLDAIRNT
LDTTQDERDVAIDTLNKIVNTIKNDIAQNKTNAEVDRTETDGNDNIKVILPKVQVKPAAR
QSVGVKAEAQNALIDQSDLSTEEERLAAKHLVEQALNQATDQINHADKTAQUNQDSINAQ
NIISKIKPATTVKATALQOIQNIATNKINLIKANNEATDEEQNIAIAQVEKELIKAKQQI
ASAVTNADVAYLLHDEKNEIREIEPVINRKASAREQLTTLFNDKKQATIEANTIQATVEERN
SILAQLONIYDTAIGQIDQDRSNAQVDKTASLNLQTIHDLDVHPIKKPDAEKTINDDLAR
VTALVQNYRKVSNRNKADALKAITALKLQMDEELKTARTNADVDAVLKRFNVALSDIEAV
ITEKENSLLRIDNIAQQTYAKFKAIATPEQLAKVKVLIDQYVADGNRMIDEDATLNDIKQ
HTQFIVDEILAIKLPAEATKVSPKEIQPAPKVCTPIKKEETHESRKVEKELPNTGSEGMD
LPLKEFALITGAALLARRRTKNEKES

SEQ ID NO: 76 polypeptide sequence
EENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQS SDEEKNDVINNNQS INTDDNNQI IKKEETNNYDGIE
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KRSEDRTESTTNVDENEATFLQKTPQDNTHLTEEEVKESSSVESSNSSIDTAQQPSHTTI
NREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNI
DEKISNQDELLNLPINEYENKARPLSTTSAQPS IKRVTVNQLAREQGSNVNHLIKVTDQS
ITEGYDDSEGVIKAHDAENLIYDVTFEVDDKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKI
KDNSGEIIATGTYDNKNKQITYTFTDYVDKYENIKAHLKLTSYIDKSKVPNNNTKLDVEY
KTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNI
SGNGDEGSTIIDDSTIIKVYKVGDNQONLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNIN
FGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQTVTMQTTINEYTGEFRTASYDNTIAFSTSSGQ
GQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGTSKSVRTDEDGK
YQFDGLKNGLTYKITFETPEGYTPTLKHSGTNPALDS EGNSVWVTINGQDDMTIDSGFYQ
TPKYSLGNYVWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGNIISTTTTDENGKYQFDNLNS
GNYIVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDADGEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDE

SEQ ID NO: 87polypeptide sequence

MINRDNKKAITKKGMISNRLNKFSIRKYTVGTASILVGTTLIFGLGNQEAKAARENTSTEN
AKQDDATTSDNKEVVSETENNSTTENDSTNPIKKETNTDSQPEAKEESTTSSTQQQONNV
TATTETKPQNIEKENVKPSTDKTATEDTSVILEEKKAPNYTNNDVTTKPSTSEIQTKPTT
PQESTNIENSQPQPTPSKVDNQVTDATNPKEPVNVSKEELKNNPEKLKELVRNDNNTDRS
TKPVATAPTSVAPKRLNAKMRFAVAQPAAVASNNVNDLITVTKQTIKVGDGKDNVAAAHD
GKDIEYDTEFTIDNKVKKGDTMTINYDKNVIPSDLTDKNDPIDITDPSGEVIAKGTFDKA
TKQITYTFTDYVDKYEDIKARLTLYSYIDKQAVPNETSLNLTFATAGKETSQNVSVDYQD
PMVHGDSNIQSIFTKLDENKQTIEQQIYVNPLKKTATNTKVDIAGSQVDDYGNIKLGNGS
TIIDQNTEIKVYKVNPNQQLPQSNRIYDFSQYEDVTSQFDNKKSFSNNVATLDFGDINSA
YIIKVVSKYTPTSDGELDIAQGTSMRTTDKYGYYNYAGYSNFIVTSNDTGGGDGTVKPEE
KLYKIGDYVWEDVDKDGVQGTDSKEKPMANVLVTLTYPDGTTKSVRTDANGHYEFGGLKD
GETYTVKFETPAGYLPTKVNGTTDGEKDSNGSSITVKINGKDDMSLDTGF YKEPKYNLGD
YVWEDTNKDGIQDANEPGIKDVKVTLKDSTGKVIGTTTTDASGKYKFTDLDNGNYTVEFE
TPAGYTPTVKNTTAEDKDSNGLTTTGVIKDADNMTLD SGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDG
KQDSTEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYRFDNLDSGKYKVIFEKPAGLTQTVT
NTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFILDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DAGKHTPVKPMSTTKDHHNKAKALPETGSENNGSNNATLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQN
K

SEQ ID NO: 89 polypeptide sequence

MLNRENKTAITRKGMVSNRLNKFSIRKYTVGTASILVGTTLIFGLGNQEAKAAESTNKEL
NEATTSASDNQSSDKVDMQQOLNQEDNTKNDNQKEMVSSQGNETTSNGNKLIEKESVQSTT
GNKVEVSTAKSDEQASPKSTNEDLNTKQTISNQEALQPDLQENKSVVNVQPTNEENKKVD
AKTESTTLNVKSDAIKSNDETLVDNNSNSNNENNADI ILPKSTAPKRLNTRMRIAAVQPS
STEAKNVNDLITSNTTLTVVDADKNNKIVPAQDYLSLKSQITVDDKVKSGDYFTIKYSDT
VQVYGLNPEDIKNIGDIKDPNNGETIATAKHDTANNLITYTFTDYVDRFNSVQMGINYSI
YMDADTIPVSKNDVEFNVTIGNTTTKTTANIQYPDYVVNEKNSIGSAFTETVSHVGNKEN
PGYYKQTIYVNPSENSLTNAKLKVQAYHSSYPNNIGQINKDVTDIKIYQVPKGYTLNKGY
DVNTKELTDVTNQYLQKITYGDNNSAVIDFGNADSAYVVMVNTKFQYTNSESPTLVQMAT
LSSTGNKSVSTGNALGFTNNQSGGAGQEVYKIGNYVWEDTNKNGVQELGEKGVGNVTVTV
FDNNTNTKVGEAVTKEDGSYLIPNLPNGDYRVEFSNLPKGYEVTPSKQGNNEELDSNGLS
SVITVNGKDNLSADLGIYKPKYNLGDYVWEDTNKNGIQDQDEKGISGVTVTLKDENGNVL
KTVTTDADGKYKFTDLDNGNYKVEFTTPEGYTPTTVTSGSDIEKDSNGLTTTGVINGADN
MTLDSGFYKTPKYNLGNYVWEDTNKDGKQDSTEKGISGVTVTLKNENGEVLQTTKTDKDG
KYQFTGLENGTYKVEFETPSGYTPTQVGSGTDEGIDSNGTSTTGVIKDKDNDTIDSGFYK
PTYNLGDYVWEDTNKNGVQDKDEKGISGVTVTLKDENDKVLKTVTTDENGKYQF TDLNNG
TYKVEFETPSGYTPTSVTSGNDTEKDSNGLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYV
WYDSNKDGKQDSTEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYCFDNLDSGKYKVIFEKD
AGLTQTVTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFTLDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSPSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDAGKHTPVKPMSTTKDHHNKAKALPETGS ENN
GSNNATLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO: 91 polypeptide sequence
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MAKYRGKPFQLYVKLSCSTMMATSIILTNILPYDAQAASEKDTEITKEILSKQDLLDKVDKAIRQIEQLKQLSASSKEHY
KAQLNEAKTASQIDEI IKRANELDSKDNKSSHTEMNGQSDIDSKLDQLLKDLNEVSSNVDRGQQSGEDDLNAMKNDMSQT
ATTKHGEKDDKNDEAMVNKALEDLDHLNQQIHKSKDASKDTSEDPAVSTTDNNHEVAKTPNNDGSGHVVLNKFLSNEENQ
SHSNRLTDKLQGSDKINHAMIEKLAKSNASTQHYTYHKLNTLQSLDQRIANTQLPKNQKSDLMSEVNKTKERIKSQRNII
LEELARTDDKKYATQSILESIFNKDEAVKILKDIRVDGKTDQQIADQITRHIDQLSLTTSDDLLTSLIDQSQDKSLLISQ
ILOTKLGKAEADKLAKDWTNKGLSNRQIVDQLKKHFASTGDTSSDDILKAILNNAKDKKQAIETILATRIERQKAKLLAD
LITKIETDONKIFNLVKSALNGKADDLLNLOKRLNQTKKDIDYILSPIVNRPSLLDRLNKNGKTTDLNKLANLMNQGSDL
LDSIPDIPTPKPEKTLTLGKGNGLLSGLLNADGNVSLPKAGETIKEHWLPISVIVGAMGVLMIWLSRRNKLKNKA

SEQ ID NO: 93 polypeptide sequence

MKKLATVGSLIVTSTLVFSSMPFQNAHADTTSMNVSNKQSQNVONHRPYGGVVPQGM
TOAQYTELEKALPQLSAGSNMQDYNMKLYDATONIADKYNVIITTNVGVFKPHAVRD
MNGHALPLTKDGNFYQTNVDANGVNHGGSEMVONKTGHMSQQGHMNQNTHMNQQPHM
QOGHMQSSNHQMMS PKANMHS SNHQMNQSNKKVLPAAGESMTSSILTASIAALLLVS
GLFLAFRRRSTNK
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Figure 2

SEQ ID NO:34 polynucleotide sequence
ATGTTACAAGTAACTGATGTGAGTTTACGTTTTGGAGATCGTAAACTATTTGAAGATGTAAATATTAAATTTACAGAAGG
TAATTGTTATGGATTAATTGGTGCGAATGGTGCAGGTAAATCAACATTCTTAAARATATTATCTGGTGAATTAGATTCTC
AAACAGGACATGTTTCATTAGGTAAAAATGAACGTCTAGCTGTTTTAAAACAGGACCACTATGCTTATGAAGATGAACGC
GTGCTTGATGTTGTAATTAAAGGTCACGAACGTCTTTATGAGGTTATGAAAGAAAAAGATGAAATCTATATGAAGCCAGA
TTTCAGTGATGAAGATGGTATCCGTGCTGCTGAACT TGAAGGTGAATTTGCAGAAATGAATGGTTGGAATGCTGARGCTG
ATGCTGCTAACCTTTTATCTGGTTTAGGTATCGATCCAACTTTACACGATARAARAATGGCTGAATTAGAAAACAACCAA
ARAATTAAAGTATTATTAGCGCAAAGTTTATTCGGTGAACCAGACGTACTATTACTGGATGAGCCTACTAACGGTCTCGA
TATTCCAGCAATCAGTTGGTTAGAAGATTTCTTAATTAACTTTGATAATACTGTTATCGTAGTATCGCATGACCGTCATT
TCTTAAATAATGTATGTACTCATATCGCTGATTTAGACT TCGGTAAAATTAAAGTTTATGTTGGTAACTATGATTTTTGG
TATCAATCTAGTCAGTTAGCTCAARAGATGGCTCAAGAACAAAACAAGAAANAAGAAGAAAAAATGAAAGAGTTACAGGA
CTTTATTGCACGTTTCTCAGCTAACGCTTCTAAATCTAAACAAGCAACAAGTCGTAAAARACAACTTGAGAAAATTGAAT
TAGATGATATTCAACCATCATCAAGAAGATATCCTTTCGTTAAATTCACGCCTGAGCGTGAGATTGGTAACGACTTATTA
ATCGTTCAAAATCTTTCTAAAACAATTGACGGCGAAAAAGTATTAGATAATGTATCATTCACAATGAATCCAAATGATAA
AGCGATTTTAATTGGAGATAGTGAAATTGCAAAAACAACATTACTTARAATATTAGCTGGCCAAATGGAACCAGACGAAG
GTTCATTTAAATGGGGTGTTACTACATCATTAAGTTACTTCCCTAAAGATAACTCAGAGTTCTTTGAGGGTGTAAATATG
AATCTCGTTGATTGGTTAAGACAATATGCTCCTGAAGATGAACAAACAGAAACATTTTTACGTGGTTTCTTAGGTCGTAT
GTTATTTAGTGGTGAAGAAGTTAAGAAAARAGCTAGTGTGCTTTCAGGTGGAGAAAAAGTACGTTGTATGCTAAGTARAA
TGATGTTATCAAGTGCGAATGTACTTTTACTTGACGAACCTACTAACCACTTAGACTTAGAAAGTATTACTGCTGTCAAT
GATGGTCTTAAATCATTTAAAGGTTCTATCATCTTTACTTCTTATGACTTCGAAT TTATCAACACGATTGCAAACCGTGT
TATCGATTTAAATAAACAAGGCGGCGTTTCAAAAGAAATTCCATATGAAGAATACTTGCARGAAATCGGCGTTTTAARAT
AR

SEQ ID NO:35 polynucleotide sequence

ATGTTACAAGTAACTGATGTAAGT TTACGTTTTGGTGATCGTAAACTATTTGAAGATGTAAATATAAAATTTACAGAGGG
TAATTGTTATGGAT TAATTGGTGCAAATGGTGCTGGGAAATCTACATTCT TGAAGAT T TTATCAGGCGAAATTGATTCAC
AGACTGGTCATGTATCTCTAGGTAAAGATGAGCGTTTGGCTGTGTTAARACAAGATCATT TTGCTTATGAAGATGAACGT
GTTTTAGATGTTGTGATTAAAGGACATGAACGTTTGTATCAAGTGATGAARGAGAAAGATGAAATTTATATGARACCTGA
TTTCAGCGATGAGGACGGTATTCGCGCTGCAGAACTTGAAGGAGAATTTGCAGAAATGAACGGTTGGAATGCTGAAGCTG
ATGCTGCTAACTTATTATCAGGATTAGGCATAGAACCTGACTTACATGATAARAAATATGTCTGAACTTGAAAATAATCAA
AAAGTTAAGGTATTGTTAGCTCAAAGTTTATTTGGTGATCCTGACGTTC TTTTACTAGATGAGCCTACCAATGGTTTAGA
TATACCAGCAATAAGTTGGTTAGAAGACTTTTTAATTAATTTTGAAAATACTGTCAT TGTCGTTTCGCATGACCGTCACT
TCTTAAATAATGTTTGTACTCATATTGCTGATTTAGACTTTGGCAAAATTAAACTTTATGTTGGTAACTATGATTTTTGG
TATCAATCAAGTCAATTAGCACAAAAAATGGCACAAGAACAAAATAAGAARAAAAGAAGAAAARATGANAGAGTTACAGGA
TTTCATCGCACGCTTCTCAGCAAATGCTTCTAAATCTARACAGGCAACAAGTCGTAAGAAACAATTAGAAAAAATTGAAT
TAGATGATATCCAGCCATCATCTCGTAGATACCCTTACGTGAAATTTACTCCTGAACGTGAAATTGGAAATGATTTACTT
ACAGTAGAAAATCTTTCTAAAACAATTGACGGCGAARAAGTACTAGACAATGTTTCATTCACTATGAATCCTAATGATAA
AGCTATTTTAGTTGGTGATAGCGAAATTGCTAAAACAACATTGTTAAAAATT TTAGCTGGAGAAATGGAACCAGATGAAG
GTACATTTAAATGGGGTGTAACGACATCTTTAAGTTACTTCCCTAAAGATAACTCTGAGTTCTTTGATGGTGTCGATATG
AATTTAGTTGAATGGTTACGTCAATACGCTCCAGAAGATGAACAAACTGARACAT TTTTACGTGGTTTCTTAGGTCGCAT
GTTATTTAGTGGTGAGGAAGTTAAGAAAAAAGCAAGCGTGCTTTCAGGTGGAGARAAAGTACGTTGCATGTTAAGTAAAA
TGATGTTATCAAGTGCTAACGTACTTTTACTTGATGAGCCAACAAACCATTTAGATTTGGAAAGTATCACTGCTGTAAAT
GACGGATTAAAATCATTTARAGGTTCTATCATCTTCACTTCTTATGATTTTGAATTTATTAATACAATCGCAAATCGAGT
GATTGACTTGAATCAAGCTGGTGCCCTTTCTAAAGAAGTACCT TATGAGGAATACTTACAAGAAATTGGTGTATTACAAA
ATAATTAA

SEQ ID NO:36 polynucleotide sequence

ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCTCGTGGTAACCCAACTGTTGAAGTAGAAGTATTAAC
TGAAAGTGGCGCATTTGGTCGTGCATTAGTACCATCAGGTGCTTCAACTGGTGAACACGAAGCTGTTGAATTACGTGATG
GAGRACAAATCACGTTATTTAGGTAAAGGTGTTACTAAAGCAGTTGAAAACGTTAATGAAATCATCGCACCAGAAATTATT
GAAGGTGAATTTTCAGTATTAGATCAAGTATCTATTGATAAAATGATGATCGCATTAGACGGTACTCCAAACAAAGGTAA
ATTAGGTGCAAATGCTATTTTAGCTGTATCTATCGCAGTAGCACGTGCAGCAGCTGACTTATTAGGTCAACCACTTTACA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAGCAGTTACCAGTACCAATGATGAACATCGTTAATGGTGGTTCTCACTCAGATGCT
CCAATTGCATTCCAAGAATTCATGATTTTACCTGTAGGTGCTACAACGTTCAAAGAATCATTACGTTGGGGTACTGAAAT
TTTCCACAACTTAAAATCAATTTTAAGCAAACGTGGTTTAGAAACTGCAGTAGGTGACGAAGGTGGTTTCGCTCCTAAAT
TTGAAGGTACTGAAGATGCTGTTGARACAATTATCCAAGCAATCGAAGCAGCTGGTTACAAACCAGGTGAAGAAGTATTC
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TTAGGATTTGACTGTGCATCATCAGAATTCTATGAAAATGGTGTATATGACTACAGTAAGTTCGAAGGCGAACACGGTGC
AAAACGTACAGCTGCAGAACAAGTTGACTACTTAGAACAAT TAGTAGACARATATCCTATCATTACAATTGAAGACGGTA
TGGACGAAAACGACTGGGATGGTTGGARACAACTTACAGAACGTATCGGATGACCGTGTACAATTAGTAGGTGACGATTTA
TTCGTAACAAACACTGARATTTTAGCAAAAGGTATTGAAAACGGAATTGGTAACTCAATCTTAATTAAAGTTAACCAAAT
CGGTACATTAACTGAAACATTTGATGCAATCGAAATGGCTCAAAAAGCTGGTTACACAGCAGTAGTTTCTCACCGTTCAG
GTGAAACAGAAGATACAACAATTGCTGATATTGCTGTTGCTACARACGCTGGTCAAATTAARACTGGTTCATTATCACGT
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATCGAAGATGAATTATTTGAAACTGCTARATATGACGGTATCAA
ATCATTCTATAACTTAGATAAATAA

SEQ ID NO:37 polynucleotide sequence
ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCACGTGGTAACCCAACAGTTGAAGTTGAAGTATTAAC
TGAAAGCGGTGCTTTCGGACGTGCATTAGTACCTTCTGGTGCTTCTACTGGTGAACATGAAGCAGT TCAATTACGTGATG
GAGATAAATCACGTTATTTAGGTARAGGTGTGACTAAAGCGGTAGAAAATGTTAACGAAATGATCGCACCAGAAATCGTT
GAAGGTGAATTTTCAGTTTTAGATCAAGTATCTATTGATAAAATGATGATTCAATTAGACGGTACACACAACAAAGGTAA
ATTAGGTGCAAATGCCATTTTAGGTGTTTCTATTGCCGTAGCTCGTGCAGCTGCTGACTTAT TAGGTCAACCATTATATA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAACAATTGCCAGTACCTATGATGAATATTGTTAATGGTGGTTCTCACTCAGATGCA
CCAATTGCTTTCCAAGAGT TCATGATTTTACCTGTAGGTGCTGAGTCATTCAAAGAATCATTACGTTGGGGTGCAGAART
CTTCCATAACCTTARATCAATCTTAAGTGAACGTGGTTTAGAAACTGCAGTAGGTGATGAAGGTGGTTTCGCTCCTAGAT
TTGAAGGCACTGAAGACGCTGTAGAAACTATTATTAAAGCTATCGARAAAGCAGGATACAAACCAGGTGAAGATGTATTC
TTAGGATTTGACTGTGCTTCTTCTGAATTCTATGAAAATGGTGTTTATGATTACACTAAATTCGAAGGTGAACACGGTGC
TAAACGTAGTGCAGCAGAGCAAGTTGACTACTTAGAAGAATTAATTGGTAAATATCCAATCATCACTATTGAAGATGGTA
TGGATGAAAACGATTCGCAAGGTTGGAAACAATTAACTGATCGTATCGGTGATAAAGT TCAATTAGTTGGTGATGATTTA
TTCGTAACTAACACTGAAATTTTATCTAAAGGTATCGAACAAGCTATTGGTAACTCAATCTTAATCAAAGTAAACCAAAT
CGGTACATTAACTGAAACATTCGATGCTATTGARATGGCTCAAAAAGCTGGATATACTGCGGTTGTATCTCACCGTTCTG
GTGAAACTGAAGATACTACAATTGCTGATATCGCAGTTGCTACAAATGCAGGCCAAATTAAAACAGGTTCATTATCTAGA
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATTGAAGATGAATTATACGAAACAGCTAAATTTGAAGGAATTAA
ATCTTTCTACAATTTAGATARATAA

SEQ ID NO:38 polynucleotide sequence

ATGAAAAARATCGTTACAGCTACAATCGCTACAGCAGGACT TGCCACTATCGCATTTGCAGGACATGATGCACAAGCCGC
AGAACAAAATAACAATGGATATAATTCTAATGACGCTCAATCATACAGCTATACGTATACAATTGATGCACARGGTAATT
ATCATTACACTTGGACAGGAAATTGGAATCCAAGTCAATTAACGCAAAACAACACATACTACTACAACAACTACAATACT
TATAGTTATAACAATGCATCTTACAATAACTACTATAATCATTCATATCAATACAATAACTATACAAACAATAGCCAAAC
AGCAACAAATAACTATTATACTGGTGGTTCAGGTGCAAGTTATAGCACAACAAGTAATAATGTTCATGTGACTACAACTG
CAGCGCCATCTTCAAATGGTCGTTCAATTTCTAATGGTTATGCATCAGGAAGTAACTTATATACTTCAGGACAATGTACT
TATTATGTATTTGATCGTGTTGGTGGGAAAATTGGTTCAACATGGGGTAACGCAAGTAATTGGGCTAACGCAGCTGCATC
ATCTGGCTATACAGTGAACAATACACCAAAAGTTGGTGCTATCATGCARACAACACAAGGCTATTACGGTCATGTTGCTT
ACGTTGAAGGCGTTAACAGCAACGGTTCTGTTCGTGTTTCAGAAATGAACTATGGACATGGTGCTGGTGTGGTTACGTCT
CGTACAATTTCAGCAAACCAAGCAGGTTCATATAATTTCATTCATTAA

SEQ ID NO:39 polynucleotide sequence
ATGAAGARAATCGCTACAGCTACTATCGCAACTGCAGGATTCGCTACAATCGCAATTGCATCAGGAAATCAAGCTCATGC
TTCTGAGCARGATAACTACGGTTATAATCCAAACGACCCAACATCATATAGCTATACTTACACTATTGATGCACAAGGTA
ACTACCATTACACATGGAAAGGTAACTGGCATCCAAGTCAATTARACCAAGATAATGGCTACTACAGCTATTACTACTAC
ARTGGCTACRATAACTACAACAATTACAACAATGGTTATAGCTACAATAATTACAGCCGTTACAACAACTACTCAAATAA
TAATCAATCATATAACTACAATAACTATAATAGTTACAACACAAACAGCTACCGTACTGGTGGTTTAGGTGCAAGCTACA
GCACTTCAAGCAACAATGTTCAAGTAACTACAACTATGGCTCCATCATCAAATGGCCGTTCARTCTCAAGTGATTATACT
TCAGGACGTAACTTATACACTTCTGGTCAATGTACATACTACGTATTTGATCGTGTAGGTGGTAAAATCGGTTCAACTTG
GGGCAATGCAAGTAACTGGGCTAACGCAGCTGCAAGAGCTGGTTACACAGTGAACAATACACCAAAAGCTGGTGCAATTA
TGCAAACAACTCAAGGTGCATACGGTCACGTTGCATACGT TGAAAGTGTTAACAGCAATGGTTCAGTAAGAGTTTCAGAA
ATGAACTATGGTTATGGCCCAGGTGTTGTAACTTCACGTACAATCTCAGCTAGCCARGCTGCTGGTTATAACT TCATTCA
CTAA

SEQ ID NO:40 polynucleotide sequence

ATGAAAARRATCGCTACAGCTACAATTGCAACTGCAGGAATCGCTACTTTCGCATTTGCACACCATGACGCACAAGCAGC
AGAACAAAATAATGATGGGTACAATCCAAACGACCCTTATTCATATAGCTACACTTACACAATCGATGCTGAAGGTAACT
ACCACTACACTTGGAAAGGTAACTGGAGTCCAGATCGTGTAAATACTTCATATAACTATAATAATTATAATAACTACAAC
TACTATGGTTACAATAACTATAGCAACTACAATAACTACAGTAATTACAACAATTACAACAACTATCAATCAAACAACAC
GCAATCACARAGAACAACTCAACCGACTGGTGGTTTAGGCGCAAGCTATTCAACATCAAGTAGTAATGTTCACGTTACAA
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CAACTTCTGCGCCATCATCAAACGGTGTATCTTTATCAAACGCTCGCTCAGCATCTGGTAACTTATACACTTCAGGTCAA
TGTACATATTATGTATTTGACAGAGTAGGTGGCAAAATCGGTTCAACGTGGGGTAACGCAAACAACTGGGCAAACGCTGC
AGCACGTTCTGGTTACACAGTAAACAATTCGCCTGCTAARAGGTGCAATCTTACAAACGTCACAAGGTGCATACGGACACG
TAGCATACGTTGAAGGTGTAAACAGCAATGGTTCAATCAGAGTTTCAGAAATGAACTACGGTCACGGTGCAGGTGTTGTC
ACTTCACGTACAATCTCTGCGAGCCAAGCTGCTTCATATAACTATATTCACTAA

SEQ ID NO:41 polynucleotide sequence
ATGAAAARATTAGTACCTTTATTATTAGCCTTATTACTTCTAGTTGCTGCATGTGGTACTGGTGGTAAACAAAGCAGTGA

TARGTCAAATGGCAAATTARAAGTAGTAACGACGAATTCAATTTTATATGATATGGCTAAAAATGTTGGTGGAGACAACG
TCGATATTCATAGTATTGTACCTGTTGGTCAAGATCCTCATGAATATGAAGTTARACCTAAAGATATTAAAARAGTTAACT
GACGCTGACGTTATTTTATACAACGGATTAARATTTAGAGACTGGTAACGGTTGCTTTGAARAAGCCTTAGAACAGGCTGG
TAAATCATTAAAAGATAAARAAGTTATCGCAGTATCAAAAGATGTTAAACCTATCTATTTAAACGGTGAAGAAGGCAACA
AAGATAAACAAGATCCACACGCATGGTTAAGTTTAGATAATGGTATTAAATACGTAAARACAATTCAACAAACATTTATC
GATAACGACAAARAACATAAAGCAGATTATGAAARAGCAAGGTAACAAATACATTGCTCAATTGGARAAATTAAATAATGA
CAGTARAGACAAATTTAATGACATTCCAAARAGAACAACGTGCCATGATTACAAGTGAAGGTGCCTTCAAGTACTTCTCAA
ARCAATACGGTATTACACCAGGTTATATTTGGGAAATTAACACTGAARAACAAGGTACACCTGAACAARTGAGACAAGCT
ATTGAGTTTGTTAAAAAGCACAAATTAAAACACTTATTAGTAGARACAAGTGTTGATAAGAAAGCAATGGAAAGTTTATC
TGAAGAAACGAAGAAAGATATCTTTGGTGAAGTGTACACAGATTCAATCGGTAARGAAGGCACTAAAGGTGACTCTTACT
ACAAAATGATGAAATCAAATATTGAAACTGTACACGGAAGCATGAAATAA

SEQ ID NO:42 polynucleotide sequence
GTGAAAAAAATTCTCCCTTTAGCAATAGCATTTTTAATTATCCTTGCCGCATGTGGGAATCACAGTAACCATGAACATCA
CTCACATGAAGGAAAATTAAAAGTTGTAACTACAAACTCTATTCTCTATGACATGGT TAAACGTGTCGGTGGARATAAGG
TCGATGTTCATAGCATCGTTCCAGTAGGACAAGACCCACATGAATATGAGGTTAAACCTAAAGATATTAAAGCATTAACA
GATGCTGACGTTGTATTTTATAACGGTTTAAACCTAGAAACTGGARATGGTTGGTTTGAAAAAGCACTTGACCAAGCAGS
AAAATCAACARAAGATAAARATGTGATAGCAGCATCAAATAATGTTAAACCAATATACTTAAATGGTGAGGAAGGTAACA
AAARCAAACAAGATCCACATGCATGGTTAAGTTTAGAGAATGGAATTAAATACGTARAAACAATACAAAAATCACTAGAA
CATCATGATAAAAAAGATAAGTCTACATATGAAAAACAAGGGAATGCATATATATCAAAATTAGAAGAACTTAATAAAGA
TAGTAAAAATARATTTGATGACATACCCAAARATCAACGTGCCATGATGACAAGTGAAGGTGCATTTAAATATTTTGOTC
AACAATTCGATGTTAAACCAGGTTATATTTGGGAGATAAACACAGAAAARCAAGGTACACCTGGTCAAATGAAACAAGCC
ATTAAATTTGTTAAAGATAATCATTTAANACATTTATTAGTCGAAACAAGCGTAGATAAARAAGCTATGCAAAGT TTATC
AGAAGAAARCTAAGAAAGATATTTATGGTGAAGTATTTACCGACTCTATAGGTAAGGAAGGTACTAARAGGTGACTCATACT
ATARAATGATGAAATCTAATATTGATACAATACATGGTAGTATGAAATAA

SEQ ID NO:43 polynucleotide sequence
ATGAAAAAGACAATTATGGCATCATCATTAGCAGTGGCATTAGGTGTAACAGGTTACGCAGCAGGTACAGGACATCAAGE
ACACGCTGCTGAAGTARACGTTGATCAAGCACACTTAGTTGACTTAGCGCATAATCACCAAGATCAATTARATGCAGCTC
CAATCAAAGATGGTGCATATGACATCCACTTTGTAAAAGATGGTTTCCAATATAACTTTACTTCAAATGGTACTACATGG
TCATGGAGCTATGAAGCAGCTAATGGTCAAACTGCTGGTTTCTCAAACGTTGCAGGTGCAGACTACACTACTTCATACAA
CCAAGGTTCAGATGTACAATCAGTAAGCTACAATGCACAATCAAGTAACTCAAACGTTGAAGCTGTTTCAGCTCCAACTT
ACCATAACTACAGCACTTCAACTACTTCAAGTTCAGTGAGATTAAGCAATGGTAATACTGCAGGTGCTACTGGTTCATCA
GCAGCTCAAATCATGGCTCAACGTACTGGTGTTTCAGCTTCTACATGGGCTGCAATCATCGCTCGTGAATCAAATGGTCA
AGTAAATGCTTACAACCCATCAGGTGCTTCAGGTTTATTCCAAACTATGCCAGGTTGGGGTCCGACAAACACTGTTGACT
AACAAATCARCGCAGCTGTTAAAGCATACARAGCACAAGGTTTAGGTGCTTGGGGATTCTAA

SEQ ID NO:44 polynucleotide sequence
ATGAAARAAACAGTTATCGCTTCTACATTAGCAGTATCTTTAGGAATTGCAGGTTACGGTTTATCAGGACATGAAGCACA
CGCTTCAGAAACTACAAACGTTGATAAAGCACACTTAGTAGATTTAGCACAACATAATCCTGAAGAATTARATGCTAAAC
CAGTTCAAGCTGGTGCTTACGATATTCATTTCGTAGACAATGGATACCAATACAACTTCACTTCAAATGGTTCTGAATGG
TCATGGAGCTACGCTGTAGCTGGTTCAGATGCTGATTACACAGAATCATCATCAAACCAAGAAGTAAGTGCAAATACACA
ATCTAGTAACACAAATGTACAAGCTGTTTCAGCTCCAACTTCTTCAGAAAGTCGTAGCTACAGCACATCAACTACTTCAT
ACTCAGCACCAAGCCATAACTACAGCTCTCACAGTAGTTCAGTAAGATTATCARATGGTAATACTGCTGGTTCTGTAGGT
TCATATGCTGCTGCTCAAATGGCTGCACGTACTGGTGTATCTGCTTCAACATGGGAACACATCATTGCTAGAGAATCAAA
TGGTCAATTACATGCACGTAATGCTTCAGGTGCTGCTGGAT TATTCCAAACTATGCCAGGTTGGGGTTCAACTGGTTCAG
TAAATGATCAAATCAATGCCGCTTATAAAGCATATAAAGCACAAGGTTTATCTGCTTGGGGTATGTAA

SEQ ID NO:45 polynucleotide sequence
GTGAATTATCGTGATAAAATTCARAAGTTTAGTATTCGTARATATACAGTTGGTACATTTTCAACTGTCATTGCGACATT
GGTATTTTTAGGATTCAATACATCACAAGCACATGCTGCTGAAACAAATCAACCAGCAAGCGTGGTTAAACAGAAACAAC
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AAAGTAATAATGAACAGACTGAGAATCGAGAATCTCAAGTACAAAATTCTCAARATTCACAAAATAGTCAATCATTATCC
GCTACTCATGARAATGAGCAACCAAATAATAGTCAAGCTAATTTAGTAAATCAAAAAGTAGCGCAATCATCTACTACTAA
TGATGAACAACCAGCATCTCAAAATGTAAATACAAAGAAAGATTCGGCAACGGCTGCGACAACACAACCAGATAAAGAAG
AARGTAAGCATAAACAAAACGAAAGTCAATCTGCTAATAAARATGGARACGACAATAGAGCGGCTCATGTAGAAAATCAT
GAAGCAAATGTAGTAACAGCTTCAGATTCATCTGATAATGGTAACGTACAACATGACCGAAATGAATTACAAGCATTTTT
TGATGCAAATTATCATGATTATCGCTTTATTGACCGTGAAAATGCAGATTCTGGCACATTTAACTATGTAAAAGGCATTT
TTGACAAGATTAATACTTTATTAGGCAGTAATGATCCAATTAACAATAAAGACTTGCAACTTGCATACAAAGAATTGGAA
CAAGCTGTTGCTTTAATTCGTACAATGCCTCAACGTCAACAAACTAGCCGTCGATCAARACAGAATTCARACGCGTTCTGT
TGAGTCTAGAGCTGCAGAGCCTAGATCAGTATCAGACTATCAARATGCAAATTCATCATATTATGTTGAAAATGCTAATG
ATGGTTCAGGATATCCTGTAGGTACATATATCAATGCTTCTAGTAAAGGGGCGCCATATAATTTACCAACTACACCATGG
AATACATTGAAGGCCTCTGACTCAAAGGAAATTGCTCTTATGACAGCGAAACARACTGGAGATGGCTACCAATGGGTTAT
TAAGTTTAATAAAGGACATGCTCCACATCAAAATATGATTTTCTGGTTTGCATTACCAGCAGACCAAGTGCCAGTAGGAA
GAACTGACTTTGTAACAGTTAATTCAGATGGAACARATGTACAATGGAGTCATGCAGCAGGAGCAGGTGCAAATAAACCA
CTTCAACAAATGTGGGAATATGGAGTAAATGATCCTGATCGTTCACATGACTTTARAATAAGAAATAGAAGTGGCCAAGT
AATATATAGCTGGCCAACTGTCCATGTTTATTCTTTAGAAGATTTATCTAGAGCGAGTGATTATTTTAGTGAAGCTGGAG
CGACACCTGCTACTAAAGCATTTGGTAGACAAAATTTTGAATATATTAATGGTCAAAAACCTGCTGAATCACCGGGTGTT
CCTAAAGTTTATACTTTCATCGGTCAAGCTGATGCAAGTTATACAATTTCATTTAAAACACAAGGTCCAACTGTTAATAA
ATTGTATTATGCAGCAGGTGGGCGTGCTTTAGAGTACAATCAATTATTTATGTACAGTCAACTATACGTCGAATCAACGC
AAGACCATCAACAACGTCTTAATGGTTTAAGACAAGTGGTTAATCGTACATATCGCATAGGTACAACTAAACGTGTAGAA
GTGAGTCAAGGAAATGTACARACGAAAAAGGTATTAGAAAGTACAAACCTAAATATAGATGATTTTGT TGATGATCCTTT
AAGTTATGTTAAGACGCCGAGTAATAAAGTGTTAGGTTTTTACCCAACTAATGCAAATACTARCGCTTTTAGACCGGGGE
GCGTTCAAGAATTAAATGAATATCAATTAAGTCAATTATTTACTGATCAAAAATTACAAGAAGCAGCAAGAACTAGAAAC
CCAATAAGATTAATGATTGGTTTCGACTATCCTGATGGTTATGGTAATAGTGAAACTTTAGTTCCTGTTAACTTAACGGT
ATTACCTGAAATCCAACATAATATTAAATTCTTTAARAATGACGATACTCAARATATTGCTGAARAAACCATTTTCAAAAC
AAGCTGGGCATCCAGTTTTCTATGTATATGCAGGTAACCAAGGGAATGCTTCCGTGAATTTAGGTGGTAGCGTAACATCT
ATTCAACCATTACGTATTAATTTAACAAGTAATGAGAATTTTACAGATAAAGATTGGCAAATTACAGGTATTCCGCGTAC
ATTACACATTGARRACTCGACAAATAGAACTAATAATGCTAGAGAACGTAACATTGAACTTGTTGGTAATTTATTACCAG
GGGATTACTTTGGTACGATACGTTTTGGACGTAAAGAACAATTATTTGAAAT TCGTGTTAAACCACATACACCAACAATT
ACAACGACAGCTGAGCAATTAAGAGGTACAGCATTACAAAARGTGCCTGTTAATATTTCGGGAATACCGTTGGATCCATC
GGCATTGGTTTATTTAGTTGCACCAACAARATCAAACTACGAATGGTGGTAGTGAGGCAGATCAAATACCATCTGGTTATA
CGATACTTGCGACTGGTACACCTGATGGGGTGCATAATACAATTACTATACGACCGCAAGATTATGTTGTATTCATACCA
CCTGTAGGTAAACAAATTAGAGCAGTAGTTTATTATAATAAAGTAGTTGCATCTAATATGAGTAATGCTGTTACTATTTT
GCCAGATGACATTCCACCAACAATCAATAATCCTGTTGEGAATAAATGCCAAATACTATCGAGGCGACGAAGTCAACTTTA
CAATGGGAGTCTCTGATAGACATTCTGGTATARAAAATACAACTATTACTACTTTGCCAAGTGGTTGGACATCAAATTTA
ACTAAATCCGACAACAAAAACGGCTCATTAGCTATTACAGGTAGAGTCTCTATGAATCAGGCATTTAACAGTGATATTAC
ATTTAAAGTATCAGCGACAGACAATGTCAATAATACGACAAATGATAGTCAATCTAAACATGTGTCAATTCATGTAGGTA
AAATTAGTGAAGATGCTCATCCGATTGTATTAGGAAATACTGAGAAAGTTGTAGTAGTCAATCCGACTGCTGTATCTAAT
GATGAAAAGCAAAGCATAATTACTGCCTTTATGAATAAAAACCAAAATATAAGAGGATATTTAGCATCAACTGATCCAGT
AACTGTCGATAATAATGGTAACGTCACATTACATTACCGTGATGGCTCATCAACAACGCTTGATGCTACAAATGTGATGA
CATACGAACCAGTTGTGAAATCTGAATATCAAACTGCCAATGCTGCTAAAACAGCAACGGTAACGATTGCTAAAGGACAA
TCATTTAATATTGGTGATATTAAACAATATTTTACTTTARGTAATGGACAAGCTATTCCAAATGGCACATTTACAAATAT
TACATCTGATAGAACTATTCCAACTGCACAAGAAGTTAGTCAAATGAATGCAGGTACGCAGTTATATCATATAGTTGCTT
CAAATGCATATCATAAAGACACTGAAGATTTCTATATTAGTTTAAAAATCGTTGATGTGAARACAACCTGAAGGCGATCAA
CGTGTCTATCGTACGTCAACATATGATTTAACCACTGATGAAATCTCAAAAGTAAAACAAGCTTTTATTAATGCARATACG
AGATGTAATTACGCTTGCCGAAGGTGATATTTCAGTTACAAATACACCTAATGGTGCTAATGTAAGTACTATTACAGTAA
ATATTAATARAGGTCGATTAACGAAATCATTCGCGTCTAACCTAGCTAATATGAAT TTCTTGCGTTGGGTTAATTTCCCA
CAAGATTATACAGTGACATGGACGAATGCAAARARTTGCAAACAGACCARCAGATGGTGGTTTATCATGGTCCGATGACCA
TAAATCTTTAATTTATCGTTATGATGCTACATTAGGCACACARATTACAACTAATGATATTTTAACGATGCTARAAGCGA
CTACTACAGTGCCTGGATTGCGTAATAATATTACTGGTAATGARAARAGCACAAGCAGAAGCAGGTGGAAGACCAAACTAT
AGAACAACTGGTTATTCACAATCAAATGCGACAACTGATGGTCAACGTCAATTTACGTTGAATGGTCAAGTGATTCAAAT
ATTAGACATCATCAACCCTTCAAACGGTTATGGTGGACAACCTGTTACAAATTCAARTACTCGTGCAAACCATAGTAACT
CAACTGTTGTTAACGTAAACGAACCGGCAGCTAATGGTGCTGGCGCATTTACAATTGACCACGTTGTAAARAGTAATTCT
ACACATAATGCAAGTGATGCAGTTTATAAAGCGCAGTTATACTTAACGCCATATGGTCCARAACAATATGTTGAACATTT
AAATCAARATACAGGAAATACTACTGACGCTATTAACATTTATTTTGTACCAAGTGACTTAGTGAATCCAACAATTTCAG
TAGGTAATTACACTAATCATCAAGTGTTCTCAGGTGAAACATTTACAAATACGATTACAGCGAATGATAACTTTGGTGTG
CAATCGGTAACTGTACCAAATACATCACAAATTACAGGTACTGTTGATAATAACCATCAACATGTTTCTGCAACGGCACC
AAATGTGACATCAGCAACTAGTAAGACAATCAATTTATTAGCAACTGATACAAGTGGTAATACAGCTACARCTTCATTCA
ATGTAACAGTGAAACCTTTGCGTGATAAATATCGAGTTGGTACTTCATCAACGGCTGCTAATCCTGTTAGAATTGCCAAT
ATTTCGAATAATGCGACAGTATCACAAGCTGATCAAACGACAATTATTAATTCGTTAACGTTTACAAGTAATGCACCAAA
TAGARACTATGCAACAGCAAGCGCAAATGAAATCACTAGTAAAACAGTTAGTAATGTCAGTCGTACTGGAAATAATGCCA
ATGTCACAGTAACTGTTACTCATCAAGATGGAACAACATCAACAGTGACTGTACCTGTAAAGCATGTCATTCCAGAAATC
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GTTGCACATTCGCATTACACTGTACAAGGCCAAGACTTCCCAGCAGGTAATGGTTCTAGTGCAGCAGATTACTTTAAGTT
ATCTAATGGTAGTGCCATTCCAGATGCAACGATTACATGGGTAAGTGGACAAGCGCCAAATAAAGATAATACACGTATTG
GTGAAGATATAACAGTAACTGCACATATCTTAATTGATGGCGAAACAACGCCGATTACGAAAACAGCAACATATAAAGTA
GTAAGAACTGTACCGAAACATGTCTTTGAAACAGCCAGAGGTGTTTTATACCCAGGTGTTTCAGATATGTATGATGCGAA
ACAATATGTTAAGCCAGTAAATAATTCTTGGTCGACAAATGCGCAACATATGAATTTTCAATTTGTTGGAACATATGGTC
CTAACAAAGATGTTGTAGGTATATCAACGCGTCTTATTAGAGTGACTTATGATAATAGACAAACTGAAGATTTAACTATT
TTATCTAAAGTTAAACCTGACCCACCAAGAATTGACGCARACTCTGTGACATATAAAGCAGGTCTTACAAACCAAGAAAT
TAAAGTTAATAACGTATTAAATAACTCGTCAGTAAAATTATTTAAAGCAGATAATACACCATTAAATGTCACAAATATTA
CTCATGGTAGTGGTTTTAGTTCGGTTGTGACAGTAAGTGACGCGTTACCAAATGGCGGAATTAAAGCAARATCTTCAATT
TCAATGAACAATGTGACGTATACGACGCAAGACGAACATGGTCAAGTTGTTACAGTAACAAGAARATGAATCTGTTGATTC
AAATGATAGTGCTTCTGTTACAGTAACACCACAATTACAAGCAACTACTGAAGGCGCTGTATTTATTAAAGGTGGCGACG
GTTTTGATTTCGGTCATGTAGAACGATTTATTCAAAATCCGCCACATGGCGGCAACGGTCGCATGGCATGATAGTCCAGAT
ACATGGAAGAATACAGTCGGCAACACACATAAARACTGCGGTTGTAACATTACCTAGTGGTCAAGGTACGCGTAATGTTGA
AGTTCCAGTCAAAGTTTATCCAGTTGCTAATGCTAAGGCGCCATCACGTGATGTGAARGGTCAAAATTTGACACATGGTA
CAAACGCTATTGATTACATTACATTTGATCCAAATACTAATACGAATGGTATTACAGCAGCATGGGCARATAGACAACAA
CCAAATAACCAGCAAGCAGGCGTTCAACATTTARATGTCGATGTCACATATCCAGGTATTTCAGCTGCTAAACGAGTTCC
TGTAACTGTGAACGTATATCAATTTGAATTCCCTCARACTACTTATACAACAACAGTTGGTGGCACTTTAGCAAGTGGTA
CGCAAGCATCAGGATATGCACATATGCAAAACGCTTCAGGTTTACCAACAGATGGATTTACGTATAAATGGAATCGTGAT
ACTACGGGTACAAACGATGCAAACTGGGCAGCAATGAATAAACCAAATACTGCACAAGTCGTTAATGCAAAATATGATGT
CATCTATAATGGACATACATTTGCAACATCTTTACCAGCGAAATTTGTAGTAARAGATGTTCAACCAGCGAAACCAACTG
TCACTGARACAGCGGCAGGAGCGATTACAATTGCACCTGGTGCGAACCARACAGTCAATACTCATGCTGGTAATGTTACG
ACATATGCTGACAAATTAGTTATTAAACGTAATGGAAATGTTGTAACGACATTTACACGTCGTAATAATACGAGCCCATG
GGTGAAAGAAGCATCAGCAGATAATGTAACAGGTATTGTTGGAACTAATAATGGTATTACTGTGGCAGCAGGTACTTTCA
ATCCTGCTGATACAATTCAAGTTGTTGCAACACAAGGTAGTGGCGAAACAATCAGTGACGAGCAACGTAGTGATGATTTC
ACAGTTGTCGCACCACARACCGAACCAAGCGACTACGARAATTTGGCAARRATGGTCATATTGATATCACGCCTAATAATCC
ATCAGGACATTTAATTAATCCAACACAAGCAATGGATATTGCTTACACTGAAARAGTGGGTAATGGTGCAGAACATAGTA
AGACAATTAATGTTGTTCGTGGTCAAAATAATCAATGGACAATTGCGAATAAGCCTGACTATGTAACGTTAGATGCACAA
ACTGGTAAAGTGACGTTCAATGCCAATACTATAAAACCAAATTCATCAATCACAATTACTCCGAAAGCAGGTACAGGTCA
CTCAGTAAGTAGTAATCCAAGTACATTAACTGCACCGGCAGCTCATACTGTCAACACAACTGAAATTGTGARAGATTATG
GTTCAAATGTAACAGCAGCTGAAATTAACAATGCAGTTCAAGTTGCTAATAAACGTACTGCAACGATTAAAAATGGCACA
GCAATGCCTACTAATTTAGCTGGTGGTAGCACAACGACGATTCCTGTGACAGTAACTTACAATGATGGTAGTACTGAAGA
AGTACAAGAGTCCATTTTCACAAAAGCGGATAAACGTGAGTTAATCACAGCTAAARAATCATTTAGATGATCCAGTAAGCA
CTGAAGGTAAAARGCCAGGTACAATTACGCAGTACAATAATGCAATGCATAATGCGCAACAACAAATCAATACCGCGAAA
ACAGAAGCACAACAAGTGATTAATAATGAGCGTGCAACACCACAACAAGTTTCTGACGCACTAACTAAAGTTCGTGCAGC
ACAAACTAAGATTGATCAAGCTAAAGCATTACTTCAAAATAAAGAAGATAATAGCCAATTAGTAACGTCTAAAAATAACT
TACAAAGTTCTGTGAACCAAGTACCATCAACTGCTGGTATGACGCAACAAAGTATTGATAACTATAATGCGAAGAAGCGT
GAAGCAGAAACTGAAATAACTGCAGCTCAACGTGTTATTGACAATGGCGATGCAACTGCACAACAAATTTCAGATGARAA
ACATCGTATCGATAACGCATTAACAGCATTAAACCAAGCGAAACATGATTTAACTGCAGATACACATGCCTTAGAGCAAG
CAGTGCAACAATTGAATCGCACAGGTACAACGACTGGTAAGAAGCCGGCAAGTATTACTGCTTACAATAATTCGATTCGT
GCACTTCAAAGTGACTTAACAAGTCCTAAAAATAGCGCTAATGCTATCATTCAGAAGCCAATAAGAACAGTGCAAGAGGT
ACAATCTGCGTTAACAAATGTAAATCGTGTCAATGAGCGATTAACGCAAGCAATTAATCAATTAGTACCTTTAGCTGATA
ATAGTGCTTTAAGAACTGCTAAGACGAAACTTGATGAAGAAATCAATAAATCAGTAACTACTGATGGTATGACACAATCA
TCAATCCAAGCATATGAAAATGCTAAACGTGCAGGTCAAACAGAAACAACAAATGCACARAATGTTATTAACAATGGTGA
CGCGACAGACCAACAAATTGCCGCAGAAAARACARAAGTAGAAGARAAATATAATAGCTTAAAACAAGCAATTGCTGGAT
TAACACCAGACTTGGCACCATTACAAACTGCAAAAACTCAGTTGCAARATGATATTGATCAGCCAACGAGTACGACTGGT
ATGACAAGCGCATCTGTTGCTGCATTTAATGACAAACTTTCAGCAGCTAGAACTAAAATTCAAGAAATTGATCGCGTACT
AGCATCTCATCCAGATGTAGCAACGATTCGTCAARAACGTGACAGCAGCGAATGCTGCTAAAACAGCACTTGATCAAGCGC
GCAATGGCTTAACAGTCGATAAAGCACCTTTAGAAAATGCGAAAAATCAACTACAACATAGTATTGATACGCARACAAGT
ACAACTGGTATGACACAAGACTCTATAAATGCATACAATGCGAAGTTAACAGCTGCACGTAATAAGGTTCAACAAATCAR
TCAAGTATTAGCAGGTTCACCTACTGTAGATCAAATTAATACAARTACGTCTGCAGCAAATCAAGCGARATCTGATTTAG
ATCATGCACGTCAAGCGTTAACACCAGATAAAGCGCCGCTTCAARATGCGARAACGCAATTAGAACAAAGCATTAATCAAN
CCAACAGATACAACAGGTATGACAACCGCTTCGTTAAATGCATACAACCAAAAATTACAAGCAGCACGTCAARAGTTAAC
TGAAATTAATCAAGTGTTGAATGGCAACCCAACTGTCCAAAATATCAATGATAAAGTGGCAGAGGCAAACCAAGCTAAGG
ATCAATTAAATACAGCACGTCAAGGTTTAACATTAGATAGACAGCCAGCGTTAACAACATTACATGGTGCATCTAACTTA
AACCAAGCACAACAAAATAATTTCACGCAACAAATTAATGCTGCTCAARAATCATGCTGCGCTTGAAACAATTAAGTCTAA
CATTACGGCTTTAAATACTGCGATGACGAAATTAAAAGACAGTGTTGCGGATAATAATACAATTARATCAGGTCAAAATT
ACACTGACGCAACACCAGCTAATAAACAAGCCTATGATAATGCAGTTAATGCGGCTAAAGGTGTCATTGGAGARACGACT
AATCCAACGATGGATGTTAACACAGTGAACCAAAAAGCAGCATCTGTTARATCGACGAAAGATGCTTTAGATGGTCAACA
AAACTTACAACGTGCGAAARCAGAAGCAACAAATGCGATTACGCATGCAAGTGATTTAAACCAAGCACAAAAGAATGCAT
TAACACAACAAGTGAATAGTGCACAAAACGTGCAAGCAGTAAATGATATTARACAAACGACTCAAAGCTTAAATACTGCT
ATGACAGGTTTAAAACGTGGCGTTGCTAATCATAACCAAGTCGTACAAAGTGATAATTATGTCAACGCAGATACTAATAA
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GAAAAATGATTACAACAATGCATACAACCATGCGAATGACATTATTAATGGTAATGCACARCATCCAGTTATAACACCARA
GTGATGTTAACAATGCTTTATCAAATGTCACAAGTAAAGAACATGCATTGAATGGTGAAGC TAAGTTAAATGCTGCGAAA
CAAGAAGCGAATACTGCATTAGGTCATTTAAACAATTTAAATAATGTACAACCTCAAAACTTACAATCGCARATTAATGG
TGCGCATCAAATTGATGCAGTTAATACAATTAAGCARAATGCAACAAACTTGAATAGTGCAATGGGTAACTTAAGACAAG
CTGTTGCAGATAAAGATCAAGTGAAACGTACAGAAGATTATGCGGATGCAGATACAGCTAAACAAAATGCATATAACAGT
GCAGTTTCAAGTGCTGAAACAATTATTAATCAAACAGCTAATCCGACAATGTCTGTTGATGATGTTAATCGTGCARCTTC
AGCTGTTACTACTAATAAAAATGCATTAAATGGTGATGAAAAATTAGTACAATC TARAACAGATGCTGCAAGAGCAATTG
ATGCATTACCACATTTAAATAATGCACAARARAGCAGATGTTAAATCTARAATTAATGCTGCATCAAATATTGCTGGTGTA
AATACCGTTAAACAACAAGGTACAGATTTAAATACAGCGATGGGTAACTTGCAGGGTGCAATCAATGATCGAACAAACGAC
GCTTAATAGTCAAAATTATCAAGATGCGACACCTAGTAAGAARACAGCATACACAAATGCGGTGCAAGCTGCGAAAGATA
TTTTAAATARATCAAATGGTCAARATAARACGAAAGATCAAGTTACTGAAGCGATGAATCAAGTGAATTCGGCTARAAAT
AARCTTAGATGGTACGCGTTTATTAGATCAAGCGAAGCAAACAGCGAAACAGCAGTTAARTAATATGACGCATTTAACAAC
TGCACAAAARACGAATTTAACAAATCAAATTAATAGTGGTACTACTGTTGCTGGTGTTCATACGGTTCAATCAAATGCCA
ACACATTAGATCAAGCGATGAATACGTTAAGACAAAGTATTGCTAACAATGATGCGACTAAAGCAAGTGAAGATTACGTA
GATGCTAATAATGATAAGCAAACAGCATATAACAACGCGGTAGCTGCTGCTGAAACGATTATTAATGCGAATAGTAATCC
AGAARTGAATCCAAGTACGATTACACARAAAGCAGAGCAAGTGAATAGTTCTAAAACGGCACTTAACGGTGATGARAACT
TAGCTACGGCAAAACAAAATGCGAAAACGTACTTAAACACATTAACGAGTATTACAGATGCTCAAAAGAACAATTTGATT
AGTCAAATTAGTAGTGCGACAAGAGTGAGTGGTGTTGATACTGTARAAACAAAATGCACAACATTTACATCAAGCTATGAC
TAACTTACARAATGGTATTAACAACGAATCTCAAGTGAAATCATCTGAGARATATCGTGATGCTGATACAAATARACAAC
AAGAGTATGATAATGCTATTACTGCAGCGAAAGCGATTTTAAATAAATCGACAGGTCCAAACACTGCGCAAAATGCAGTT
GAAGCAGCATTGCAACGTGTTAATACTGCGAAAGATGCATTGAATGGTGATGCAAAATTARTTGCAGCTCAAAACGCAGC
GAAACAACATTTAGGTACTTTAACGCATATCACTACAGCACAACGCAATGATTTAACAAATCAAATTTCA

SEQ ID NO:46 polynucleotide sequence

ATGGGTAACTTACAAACGGCTATCAACGATAAGTCAGGAACATTAGCGAGCCAAARCTTCTTGGATGCTGATGAGCAAAA
ACGTAATGCTTACAATCAAGCTATATCAGCTGCCGAAACCATTTTAAATAAACAAACTGGACCGAATACAGCGAAAACAG
CGGTTGAACAAGCACTTAATAATGTTAATAGTGCGAAACATGCATTAAATGGTACGCAAAACTTAAATAATGCGAAACAA
GCAGCGATTACAGCAATTAATGGCGCATCTGATTTAAATCAAAAACAAAAAGATGCATTAAAAGCACAAGCTAATGGTGC
TCAACGCGTATCTAATGCAAATGATGTACAACGTAATGCGACTGAACTGAACACGGCAATGGGTCAATTACAACATGCCA
TCGCAGATAAGACGAATACGTTAGCAAGCAGTAAATATGTCAACGCCGATAGCACTAAACAAAATGCTTACACAACTAAA
GTTACCAATGCTGAACATATTATTAGCGGTACGCCAACGGTTGTTACAACACCTTCAGAAGTAACAGCTGCAGCTAATCA
AGTAAACAGCGCGAAACAAGAATTAAATGGTGACGAAAGATTACGTGTTGCAAAACAAARCGCCAATACTGCTATTGATG
CATTAACGCAATTAAATACTCCTCAARAAGCTAAATTAAAAGAACAAGTGGGACAAGCCAATAGATTAGAAGACGTACAA
TCTGTTCAAACAAATGGACAATCATTGAACAATGCAATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCTAACGAAACAACAGTCAA
AGCAAGTCARRACTATACAGACGCAAGTCCGAATAACCAATCAACATATAATAGCGCTGTGTCAAATGCGARAGGTATCA
TTAATCAAACTAACAATCCAACTATGGATACTAGTGCGATTACCCAAGCTACAACACAAGTGAATAATGCTAAAAATGGT
TTAAACGGTGCTGAAAACTTAAGAAATGCACAAAACACTGCTAAGCAAAACTTAAATACGTTATCACACTTAACAAATAA
CCAAAAATCTGCAATCTCATCACAAATTGATCGTGCAGGTCATGTGAGTGAGGTAACAGCTGCTAAAAATGCAGCAACTG
AGTTAAACGCGCARATGGACAACTTGGAACAAGCTATCCATGATCAAAACACAGTTAAACAAGGTGTTAACTTCACTGAT
GCAGATAAAGCTAAACGTGATGCTTATACAAATGCGGTAAGCAGAGCAGAAACAATTCTGAATAAAACGCAAGGTGCAAA
TACGTCTAAACAAGATGTTGAAGCGGCTATTCAAAATGTTACAAGTGCTAAAAATGCATTGAATGGTGATCAAAACGTTA
CAAATGCGAAGAATGCAGCTAAAAATGCATTAAATAACTTAACGTCAATTAATAATGCACAAAAACGTGACTTAACAACT
ARRATTGATCAAGCAACAACAGTAGCTGGTGTTGAAGCGGTATCTAATACAGGTACACAATTGAATACAGCGATGGCTAA
CTTGCAAAATGGTATTAATGATAAAGCGAATACTTTAGCGAGCGAAAACTATCATGATGCTGATTCAGATAAGAAAACTG
CTTATACTCAAGCCGTTACGAACGCAGAAAATATTTTAAATAAAAATAGTGGATCARATTTAGATAAAGCTGCCGTTGAA
AACGCGTTGTCACAAGTGACAAATGCGAAAGGTGCCCTAAATGGTAACCATAATTTAGAGCAAGCTAAATCAAATGCAAR
CACTACTATAAACGGCCTTCAACATTTAACAACAGCACAAAAAGATAAATTGAAACARCAAGTGCAACAAGCACARAATG
TTGCAGGTGTAGATACTGTTAAATCAAGTGCCAACACATTAAATGGTGCTATGGGTACGTTAAGAAATAGCATACAAGAT
AACACAGCTACGAAAAATGGCCAARACTATCTTGATGCTACAGAACGTAACAAAACAAACTATAACAATGCTGTTGATAG
TGCTAATGGTGTCATTAATGCAACARGCAATCCAAATATGGATGCTAATGCAATTAACCAAATCGCTACACAAGTGACAT
CAACGAAAAATGCATTAGATGGTACACATAATTTAACGCAAGCGAAACAAACAGCAACARATGCCATCGATGGTGCTACT
ARCTTAAATAAAGCGCAAAAAGATGCGTTAAAAGCACAAGTTACAAGTGCGCAACGTGTTGCAAATGTAACAAGTATCCA
ACAAACTGCAAATGAACTTAATACAGCTATGGGTCAATTACAACATGGTATTGATGATGAAAATGCAACAAAACAAACTC
ARRAATATCGTGACGCTGAACAAAGTAAGAAAACTGCTTATGATCAAGCTGTAGCTGCTGCGAAAGCAATTTTAAATAAA
CAAACAGGTTCCAATTCAGATAAAGCAGCAGTTGACCGTGCATTACAACAAGTAACAAGTACGAAAGATGCATTGAATGS
GGATGCTAAACTGGCAGAAGCGAAAGCGGCAGCTAGACAARACTTAGGTACT TTAAACCATATTACGAATGCACAACGTA
CTGCGTTAGAAGGTCAAATCAATCAAGCGACGACTGTTGATGGCGTTAATACTGTAAAAACAAATGCCAATACATTAGAC
GGCGCTATGAATAGCTTACAAGGTGCAATCAATGATAAAGATGCGACATTAAGAAATCAAAATTATCTTGATGCAGATGA
ATCAAAACGARATGCATATACGCAAGCTGTCACAGCGGCTGAAGGCATTTTAAATAAACAAACAGGTGGTAACACATCTA
ARGCAGACGTTGATAATGCATTAARATGCAGTTACAAGAGCGARAGCGGCTTTAAATGGTGCTGAAAACTTAAGAAATCCG
ARRACTTCAGCAACAAATACGATTAATGGTTTACCTARCTTAACACAATTACAAAAAGACAACTTGARGCATCAAGTTGA
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ACAAGCGCAAAATGTAGTTGGTGTAAATGGTGTTAARGATAAAGGTAATACATTAAATACTGCCATGGGTGCATTACGTA
CAAGTATCCAAAATGATAATACGACGAAAACAAGTCAARATTATCTTGATGCATCTGATAGCAACAAAAATAATTACAAT
ACTGCTGTAAATAATGCAAATGGTGTTATTAATGCAACGAACAATCCAAATATGGATGCTAATGCGATTAATGACATGGC
AAATCAAGTCAATACAACAAAAGCAGCGTTAAATGGTGCACAARACTTAGCTCAAGCTAAAACAAATGCGACGAACACAA
TTAACAACGCGCAAGACTTAAACCAARAACAAARAGATGCATTAAARACACAAGTTAACAATGCACAACGTGTATCTGAT
GCAAATAACGTTCAACATACAGCTACTGAATTGAACGGTGCGATGACAGCACTTAAAGCAGCTATTGCGGATAAAGAAAG
AACAAAAGCAAGCGGTAATTATGTCAATGCTGATCAAGARARACGTCAAGCGTATGATTCAARAAGTGACTAACGCTGAAA
ATATCATTAATGGTACACCAAATGCGACATTAACAGTCAATGACGTARATAGTGCGGCATCACAAGTCAATGCGGCTAAA
ACAGCATTAAATGGTGATAACAACTTACGTGTAGCGAAAGAGCATGCTAACAATACAATTGACGGCTTAGCACAATTGAA
TAATGTACAARAAGCAAAATTAARAGAACAAGTTCAAAGTGCAACTACATTAGATGGTGTTCAAACTGTTARAAMATAGTT
CTCAAACGTTGAATACAGCGATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCGAATGAAGCAACGATTAAAGCAGGTCARAACTAC
ACTGACGCAAGTCCAAATAATCGTAACGAGTACGACAGCGCAGTTACTGCAGCAAAAGCAATCATTAATCAAACATCGAA
CCCAACGATGGAACCAAATACTATTACGCAAGCAACATCACAAGTGACAACTAAAGAACATGCATTARATGGTGCGCAAA
ACTTAGCTCAAGCTAAGACAACAGCGAAAAACAACTTGAATAACTTAACATCAATTAACAATGCACAAAAAGATGCGTTA
ACGCGTAACATTGATGGTGCAACTACAGTAGCTGGTGTAAATCAAGAAACTGCAAARGCAACAGAATTARATAACGCAAT
GCACAGTTTACAAAATGGTATCAATGATGAGACACAAACARAACAAACTCAGAAATACCTAGATGCTGAGCCAAGTAAGA
AATCAGCTTATGATCAAGCAGTAAATGCAGCAARAGCAATTTTAACAAAAGCTAGTGGTCAAAATGTAGACAAAGCAGCA
GTTGAACAAGCATTACAAAATGTGAACAGTACGAAGACGGCCGTTGAACGGTGATGCGARATTAAATGAAGCTAAAGCTGC
TGCGAAACAAACGTTAGGTACATTAACACACATTAATAATGCACAACGTAATGCGTTAGATAATGAAATTACACAAGCAA
CAAATGTTGAAGGTGTTAATACAGTTAAAGCCAAAGCGCAACAATTAGATGGTGCTATGGGTCAATTAGAAACATCAATT
CGTGATAAAGACACGACGTTACAAAGTCAAAATTATCAAGATGCTGATGATGCTAAACGAACGGCTTATTCTCARGCAGT
AAATGCAGCAGCAACTATTTTAAATAAAACAGCTGGAGGAAATACACCTAAAGCAGATGTCGAAAGAGCAATGCAAGCTG
TTACACAAGCCAATACTGCATTAAACGGTATTCARAAACTTAGAACGTGCGAAACAGGCTGCGAACACAGCGATTACAAAT
GCTTCGGACTTAAATACAAAACAAARRGAAGCATTGAARAGCACAAGTAACAAGTGCAGGACGCGTATCTGCAGCAAATGG
TGTTGAACATACTGCGACTGAATTAAATACTGCGATGACAGCTTTABARCGTGCCATTGCTGATAAAGCTGACACAARAG
CTAGTGGTAATTATGTCAATGCTGATGCGAATAAACGCCAAGCATATGATGAAAAAGTGACAGCTGCAGAACATATCGTT
AGTGGTACACCAACACCAACGTTAACACCATCAGATGTTACAAATGCAGCAACGCAAGTAACGAATGCGAAGACGCAGTT
ARACGGTAATCATAATTTAGAAGTAGCGAAACAAAATGCTAACACAGCAATTGATGGTTTAACTTCTTTAAATGGTCCGC
AAARAGCAARACTTAAAGAACAAGTGGGTCAAGCGACGACGTTGCCAARTGTTCAAACTGTTCGTGATAATGCACAAACA
TTAAACACTGCAATGAAAGGTCTACGAGATAGCATTGCGAATGAAGCAACGATTAAAGCAGGTCAAAACTACACAGATGC
AAGTCAAAACAAACAAAATGACTACAACAATGCAGTCACTGCAGCAAAAGCAATCATTGGTCAAACAACTAGTCCATCAA
TGATTGCGCAAGAAATTAATCAAGCGAAAGACCAAGTGACAGCTAAACAACAAGCGTTAAACGGTCAAGAAARCTTAAGA
ACTGCGCAAACAARATGCGAAGCAACAT TTGAATGGCTTAAGTGACTTAACTAATGCACAARAAGATGCAGCGAAACGCCA
AATCGAAGGTGCAACGCATGTTAATGAAGTAACACAAGCGCARAATAATGCGGACGCATTARATACAGCTATGACGAACT
TGAAAAATGGTATTCAAGATCARAATACGATTAAGCAAGGTGTTAACTTCACTGATGCAGATGAAGCGARACGTAATGCA
TATACARATGCAGTGACGCAAGCTGAACAAATTTTAAATAAAGCACAAGGTCCAAATACTGCAAARAGACGGTGTCGAAAC
TGCGTTACAAARATGTACAACGTGCTAAAAACGAATTGAACGGTAATCAAAATGTTGCGAACGCTAAGACAACTGCGAAAA
ATGCATTGAATAACCTTACATCAATTAATAATGCACARAAAGCAGCATTGAAATCACARATTGAAGGTGCGACAACAGTT
GCAGGTGTAAATCAAGTGTCTACAATGGCATCTGAATTARATACTGCAATGAGCAACTTACAACGTGGTATTAATGACGA
AGCAGCTACARAAGCAGCTCAGAAATATACTGAAGCAGATAGAGATARACAAACTGCATACAATGATGCTGTAACAGCAG
CTAAANCGTTATTAGATAAAACAGCTGGTTCAAATGACAATAAAGTAGCCGTTGAACAAGCATTACAACGTGTGAATACT
GCTAAAACAGCATTAAATGGTGACGCGCGATTAAATGAAGCCGAAGAACACAGCTAAACAACAATTAGCGACAATGTCACA
TTTAACTAATGCTCAAAARAGCAAACTTAACAGAACAAATTGAACGTGGTACAACTGTTGCTGGTGTTCAAGGCATCCAAG
CAAATGCTGGTACTTTAAATCAAGCAATGAATCAATTAAGACAAAGTATTGCTTCTARAGATGCGACTAAATCARGCGAA
GATTATCAAGACGCGAATGCAGATTTACAARATGCATACAATGATGCGGTARCTAATGCTGAAGGTATTATTAGTGCAAC
GAATAACCCTGAAATGAATCCTGATACAATTAACCAARAAAGCGAGCCAAGTCAACAGTGCGAAGTCTGCATTGAACGGTG
ATGAARAATTAGCAGCAGTAARAACAAACTGCGAAATCAGATATCGGTCGTTTGACAGACTTGAACAATGCACAACGAACT
GCGGCAAATGCTGAAGTGGATCAAGCACCAARATCTTGCAGCTGTCACAGCGGCTAAAAATAAAGCAACATCGTTAAACAC
AGCGATGGGTAATTTGAAACATGCACTTGCTGAAAAGGATAATACGAAACGTAGTGTCAATTACACAGATGCGGATCAAC
CAAAACAACAAGCGTATGATACTGCAGTTACACAAGCAGAAGCARTTACTAATGCAAATGGCAGTAACGCGAATGAAACA
CAAGTTCAAGCAGCGCTTAACCAATTGAATCAAGCTAAAAACGACTTGAATGGTGATAATAAAGTTGCTCAAGCGAAAGA
AACAGCAAAACGTGCATTAGCTTCATATAGTAACTTGAATAACGCGCAATCAACTGCAGCAACTAGTCAAATTGACAATG
CAACGACAGTAGCAGACGTAACTGCTGCACARAATACTGCTAATGAATTAAATACAGCAATGGGTCAACTTCAAAATGGT
ATTAATGACCAAAACACTGTTAAACAACAAGTGAACTTTACAGATGCTGACCAAGGTAAGAAAGATGCTTACACAAATGC
TGTTACGAATGCTCAAGGTATTTTAGATAAAGCAAACGGTCAAAATATGACAAAAGCACAAGTTGAAGCTGCATTAAATC
AAGTAACGACTGCTAAGAATGCTTTAAACGGTGATGCAAATGTAAGACAAGCAAARATCAGATGCGAAAGCAAACTTAGGT
ACATTAACACACTTAAATAATGCACARAAACAAGATTTAACATCACAAATCGAAGGTGCAACAACAGTCAACGGTGTAAA
TAGTGTTAAAACGAAAGCACAAGACTTAGATGGTGCAATGCAACGATTAGAGTCAGCAATCGCAAATAAAGATCARACTA
AAGCGAGCGAARACTACATTGACGCAGATCCAACTAAGAAAACAGCATTTGATAATGCCATCACACAAGCTGAATCTTAC
TTAAATAAAGATCATGGTACGAATAAAGATAAGCAAGCTGTTGARCAAGCAATTCARAGTGTAACGTCTACTGAARATGC
TTTGAACGGTGACGCGAACTTACAATGCGCTAAAACTGARGCTACACAAGCTATCGATAACTTGACACAATTGAATACAC
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CGCAAAAAACAGCATTGAAACAACAAGTGAATGCTGCACAACGCGTATCAGGTGTAACTGATCTGAAARATAGTGCTACA
TCACTTAATAATGCGATGGATCAATTAAAACAAGCAATTGGTGATCATGACACAATTGTAGCTGGTGGTAATTACACTAA
CGCAAGTCCTGATAAACAAGGTGCTTACACTGATGCATATAATGCTGCGARGAATATCGTAAATGGTTCACCTAATGTGA
TTACAAATGCAGCAGATGTTACTGCGGCAACACAACGTGTCAATAATGCTGAAACAAGTTTARAATGGTGATACARACTTA
GCAACTGCGAAGCAACAAGCTAAAGATGCATTACGTCAARATGACACATTTATCTGATGCACARAAACARAGTATTACTGG
TCAAATTGATAGCGCGACACAAGTAACTGGTGTACARAGTGTGAAAGACAATGCAACAAATCTTGACAATGCAATGAATC
AACTTCGAAATAGTATTGCGAATAAAGATGAAGTAAAAGCCAGTCAACCATATGTTGATGCAGATACAGATAAACAAAAT
GCATACAATACAGCAGTTACAAGTGCTGARAATATCATTAATGCAACGAGTCAGCCAACACTTGATCCATCTGCAGTAAC
ACAAGCAGCTAATCAAGTGAACACTAACARAACTGCGCTTAATGGTGCGCAAAACTTAGCARATAAAARGCARGAAACAA
CTGCTAACATCAACCGATTAAGTCATTTAAACAATGCTCAAAAGCAAGATT TAAATACACAAGTGACAAATGCACCARAT
ATTAGCACAGTAAATCAAGTGAAAACTAAAGCTGAACAATTAGATCAAGCAATGGAACGTTTAATCAACGGAATCCAAGA
CARAGATCAAGTGAAACAAAGTGTTAACTTTACAGATGCAGATCCAGARAAARCARACAGCATACAACAATGCGGTAACTG
CTGCTGAAARATATTATTAATCAAGCAAATGGTACAAATGCCGAACCAATCACAAGTTGAAGCAGCACTTTCAACTGTAACA
ACTACTAAACAAGCGTTGAATGGTGATAGAAARAGTAACAGATGCTAAAAACAATGCAAACCARACATTATCTACGTTAGA
TAACTTARACAATGCACAAAAAGGTGCTGTTACTGGAAACATCAATCAAGCGCACACTGTAGCTGARGTAACGCAAGCCA
TTCAAACCGCTCAGGAACTGAATACAGCGATGGGTAACTTGAARAATAGCTTGAATGATAARGACACTACACTTGGCAGT
CAARACTTTGCAGATGCAGATCCAGAGAAGAAAAATGCATACAATGAAGCGGTTCGTAATGCTGAARATATTTTAAATAA
ATCTACAGGTACGAACGTGCCTAAAGATCAAGTTGAAGCAGCTATGAATCAAGTGAATACTACAAAAGCAGCGCTTAATG
GTACTCAAAACCTTGAAAAAGCGAAACAACACGCAAATACAGCAATTGACGGTTTAAGCCATTTAACARATGCACAAAAA
GAGGCATTAAAACAATTGGTACAACAATCGACTACTGTTGCAGAAGCACAAGGTAATGAACAARAAGCARACAATGTTGA
TGCAGCAATGGACAAATTACGTCAAAGTATTGCAGATAATGCGACAACAAAACAAAACCAAAATTATACTGATGCAAGTC
CGAATAAAAAGGATGCGTACAATAATGCTGTCACAACTGCACAAGGTATTATTGATCARACTACAAACCCTTCATTAGAT
CCGACTGTTATCAATCAAGCTGCTGGACAAGTAAGCACGTCTAAAAATGCTTTAAATGGTAATGAAAACTTAGAGGCAGC
GAAGCAACAAGCAACGCAATCTTTAGGTTCATTAGACAACTTARATAATGCGCAAAAACAAGCTGTTACTAATCAAATTA
ATGGCGCGCATACTCTTGATGAAGCAAATCARATTAAGCAAAATGCGCAAAACTTARATACTGCGATGGGTAACTTGAAA
CAAGCGATAGCTGATAAAGATGCTACGAAAGCAACAGTTAACTTCACTGATGCAGATCAAGCAAAACAACAAGCATATAA
CACTGCAGTTACAAATGCTGAAARATATCATTTCAAAAGCTAATCGTGGTAATGCAACACAAACTGAAGTTGAACAAGCAA
TCCAACAAGTAAATGCAGCAAAACAAGCATTARATGGTAATGCCAACGTTCAACATGCAARAGACGAAGCAACAGCATTA
ATTAATAACTCTAATGATCTTAACCAAGCACAGAAAGATGCATTAAAACAACAAGTACAARAATGCAACTACTGTAGCTGG
TGTAAACAATGTTAAACAAACGGCGCAAGAGTTAARCAATGCGATGACACAATTARAACAAGGCATTGCAGATAAAGALC
AAACARAAGCTGATGGTAACTTTGTCAATGCAGATTCTGACAAGCAAAATGCATATAATCAAGCAGTAGCGARAGCTGAA
GCATTAATTAGTGGTACGCCTGATGTTGTCGTTACACCTAGCGAAATTACTGCAGCGTTARAATARAGTTACGCAAGCTAA
AAATGATTTAARATGGTAATACAAACTTAGCAACGGCGAAACAARATGTTCAACATGCTATTGATCAATTGCCARACTTAA
ACCAAGCGCAACGTGATGAATACAGCAAACAAATCACGCAAGCAACACTTGTACCAAACGTCAATGCTATTCAACAAGCG
GCAACAACGCTTAATGACGCGATGACACAATTGAAACAAGGTATTGCGAATAAAGCACAAATTAAAGGTAGCGAGAACTA
TCACGATGCTGATACTGACAAGCAAACAGCATATGATAATGCAGTAACAAAAGCAGAAGAATTGTTARRACAAACAACRA
ATCCAACAATGGATCCAAATACAATTCAACARAGCATTAACTAAAGTGAATGACACARATCAAGCACTTAACGGTAATCAA
AAATTAGCTGATGCCAAACAAGATGCTAAGACAACACTTGGTACACTAGATCATTTARATGATGCTCAAAAACAAGCGCT
AACAACTCAAGTTGAACAAGCACCAGATATTGCAACAGTTAATAATGTTAAGCAAAATGCTCARAATCTGAATAATGCTA
TGACTAACTTAAACAATGCATTACAARGATAARACTGAGACATTAAATAGCATTAACTTTACTGATGCAGATCAAGCTAAG
AAAGATGATTATACTAATGCGGTTTCACATGCAGAAGGTATTTTATCTAAAGCARATGGCAGCAATGCAAGTCAAACTGA
AGTGGAACAAGCGATGCAACGTCTGAACGAAGCGAAACAAGCATTGAATGGTAATGACAATGTACAACGTGCAAAAGATG
CAGCGAAACAAGTAATTACARATGCAAATGATTTAAATCAAGCGCAAARAGATGCATTARAACAACAAGTCGATGCTGCG
CAAACTGTTGCAAATGTAAACACGATTAAGCAAACAGCACAAGATTTARATCAAGCAATGACACAATTGAAACAAGGTAT
TGCAGATAAAGACCAAACTAAAGCAAATGGTAACTTTGTCAATGCTGATACTGATAAGCAAAATGCATATAACAATGCGG
TAGCGCATGCTGAACAAATCATTAGTGGTACACCAARATGCAAACGTGGATCCACAACAAGTGGCTCAAGCGTTACAACAA
GTGAATCAAGCTAAGGGTGATTTAAACGGTAACCACAACTTACAAGTTGCTAAAGACAATGCAAATACAGCCATTGATCA
GTTACCAAACTTAAATCAACCACAAARAACAGCATTAAAAGACCAAGTGTCGCATGCAGAACTTGTTACAGGTGTTAATG
CTATTAAGCAAAATGCTGATGCGTTAAATAATGCAATGGGTACGTTGAAACAACAAATTCAAGCGAATAGTCAAGTACCA
CAATCAGTTGACTTTACACAAGCGGATCAAGACAAACAACAAGCTTATAACAATGCAGCTAACCAAGCGCAACAAATCGC
AAATGGCACACCAACACCTGTATTGGCGCCTGATACAGTAACAAARGCAGTTACAACTATGAATCAAGCGARAGATGCAT
TAARCGGTGATGAAAAATTAGCGCAAGCGAAACAAGATGCTTTAGCAAATCTTGATACGTTACGTGACTTAAATCAACCA
CAACGTGATGCATTACGAAACCAAATCAATCAAGCACAAGCTTTAGCTACAGTTGAACAAACTAARCAARATGCACAAAR
TGTGAATACAGCAATGGGTAACTTGAAACAAGGTATTGCAAATARAGATACTGTGARAGCAAGTGAGAACTACCACGATG
CTGATGTCGATAAGCAARCAGCATATACAAATGCAGTGTCTCAAGCGGAAGGTATTATCAATCAAACGACAAATCCAACG
CTTAACCCAGATGACATTACTCCTGCATTAACTCAAGTGACTGATGCTAARAATAGCTTAAACGGTGAAGCTARATTAGC
CACTGAAAAGCAAAATGCTARARGATGCCGTAAGTGGAATGACGCATTTARACGATGCTCAARAACAAGCATTAAAAGGTC
AAATCGATCAATCGCCTGAAATTGCTACAGTGAACCAAGTTAAACAAACAGCAACGAGCCTAGATCAAGCAATGGATCAA
TTATCACAAGCTATTAATGATAAAGATCAAATATTAGCGGACGGTAATTACTTAAATGCAGATCCTGACAAACAARATGC
GTATAAACAGGCAGTAGCARAAGCTGAAGCATTATTGAATAAACAAAGTGGTACTAATGAAGTACAAGCACAAGTTGAAA
GCATCACTAATGAAGTGAACGCAGCGAAACAAGCATTAAATGCTAATGACAATTTGGCAAATGCAAAACAACAAGCAARA
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CAACARTTGGCGAACTTAACACACTTARATGATGCACAAAAACAATCATTTGAAAGTCARATTACACAAGCGCCACTTGT
TACAGATGTCACTACGATTAATCAAAAAGCACAAACGTTAGATCATGCGATGCAATTATTAAGAAATAGTGTTGCGGATA
ATCAAACGACATTAGCGTCTGAAGATTATCATGATGCAACTGCGCAAAGACAAAATGACTATAACAAAGCTGTAACAGCT
GCTAATAATATCATTAATCAAACTACATCGCCTACGATGAATCCAGATGATGTTAATGGTGCAACGACACAAGTGAATAR
TACGAAAGTTGCATTAGATGGTGATGAAAACCTTGCAGCAGCTAAACAACAAGCAAACAACAGACTTGATCAATTAGATC
ATTTGAATAATGCGCAAAAGCAACAGTTACAATCACAAATTACGCAATCATCTGATATTGCTGCAGTTAATGGTCACAAA
CAAACAGCAGAATCTTTAAATACTGCGATGGGTAACTTAATTAATGCGATTGCAGATCATCAAGCCGTTGARACAACGTGG
TAACTTCATCAATGCTGATACTGATAAACAAACTGCTTATAATACAGCGGTAAATGAAGCAGCAGCAATGATTAACAAAC
AAACTGGTCAAAATGCGAACCAAACAGAAGTAGAACAAGCTATTACTAAAGT TCAAACAACACTTCARGCGTTAAATGGA
GATCATAATTTACAAGTTGCTAAAACAAATGCGACGCAAGCAATTGATGTTTTAACAAGCTTARATGATCCTCAAAAAAC
AGCATTAAAAGACCAAGTTACAGCTGCAACTTTAGTAACTGCAGTTCATCAAATTGAACABAATGCGAATACGCTTAACC
AAGCAATGCATGGTTTAAGACAGAGCATTCAAGATAACGCAGCAACTARAGCAAATAGCAAATATATCAACGAAGATCAR
CCAGAGCAACAAAACTATGATCAAGCTGTTCAAGCCGCAAATAATATTATCAATCGAACARACTGCAACATTAGATAATAA
TGCGATTAATCAAGTAGCGGCAACTGTGAATACAACGAAAGCAGCATTACATGGTGATGTGAAATTACAAAATGATAAAG
ATCATGCTAAACAAACGGTTAGCCAATTAGCACATCTAAACAATGCACAAAARCATATGGAAGATACGTTAATTGATAGT
GAAACAACTAGAACAGCAGTTAAGCARGATTTGACTGAAGTACAAGCATTAGATCAACTTATGGATGCATTACAACAAAG
TATTGCTGACAAAGATGCAACACGTGCGAGCAGTGCATATGTCAATGCAGAACCGAATARAAAACAAGCCTATGATGAAG
CAGTTCAAAATGCTGAGTCTATCATTGCAGGATTAAATAATCCAACTATCAATAARGGTAATGTATCAAGTGCGACTCAA
GCAGTAATATCATCTAARAATGCATTAGATGGTGTTGAACGATTAGCTCAAGATAAGCAAACTGCTGGAAATTCTCTARAA
TCATTTAGATCAATTAACACCAGCTCAACAACAAGCGCTAGAAAATCAAATTAATAATGCAACAACTTGTGATAAAGTGG
CTGAAATCATTGCACAAGCGCAAGCATTAAATGAAGCGATGAAAGCATTARAAGAAAGTATTAAGGATCAACCACAAACT
GAAGCAAGTAGTAAATTTATTAACGAGGATCAAGCGCAAARRAGATGCATATACGCAAGCAGTACAACACGCGAAAGATTT
GATTARCAAAACAACTGATCCTACATTAGCTAAATCAATCATTGATCAAGCCGACACAGGCAGTGACTGATGCTAAAAACA
ATTTACATGGTGATCAARRAACTAGCTCAAGATAAGCAACGTGCAACAGAAACGTTARATAACTTGTCTAACTTGAATACA
CCACAACGTCAAGCACTTGAAAATCAAATCAATAATGCAGCAACTCGTGGTGAAGTAGCACAAAAATTAACTGAAGCACA
AGCACTTAACCAAGCAATGGAAGCTTTACGTAATAGCATTCAAGATCAACAACARACAGAATCTGGTAGCAAGTTTATTA
ATGAAGATAAACCGCAAARAAGATGCTTACCAAGCAGCAGTTCAAAATGCAAAAGATTTAAT TAACCAAACAGGTAATCCA
ACGCTTGATAAAGCACAAGTTGAACAATTGACACATGCTTTTAAACAAGCTARAGATAACCTACACGGTGATCARARACT
TGCAGACGATAARACAACATGCGGTTACTGATTTAAATCAATTAAATGGTTTGAATAATCCGCAACGTCAAGCACTTGARA
GCCAAATAAACAACGCAGCAACTCGTGGCGAAGTAGCGCAAAAATTAGCTGAAGCAAAAGCGCTTGATCAAGCAATGCAA
GCATTACGAAATAGTATTCAAGATCAACAACAAACGGAAGCGGGTAGCAAGTTTATCAATGAAGATAAACCGCAAAAAGA
TGCTTACCAAGCAGCAGTTCAAAATGCAAAAGATTTAATTAACCAAACAGGTAATCCAACACTCGACAAATCACAAGTAG
ARCAATTAACACAAGCAGTAACAACTGCAAARGATAATCTACATGGTGATCAAAAACTTGCTCGTGATCARCAACAAGCA
GTAACAACTGTAAATGCATTGCCAAACTTAAATCATGCACAACAACAAACATTAACTGATGCTATAAATGCAGCGCCTAC
ARGAACAGAGGTTGCACAACATGTTCAAACTGCTACTGAACTTGATCACGCGATGGAAACATTGARARATAAAGTTGATC
ARGTGAATACAGATAAGGCTCAACCARATTACACTGAAGCGTCAACTGATAAAAAAGAAGCAGTAGATCAAGCGTTACAA
GCTGCACAAAGCATTACAGATCCAACTAATGGTTCAAATGCGAATARAGACGCTGTAGAACAAGCATTAACTAAGCTTCA
AGAAAAAGTGAATGAGTTAAATGGTAATGAGAGAGTCGCTGAAGCTAARACACAAGCGAAACAAACTATTGACCAATTAA
CACATTTAAATGCTGATCAAATTGCAACTGCTAAACAAAATATTGATCAAGCGACGAAACTTCARCCAATCGCTGAATTA
GTAGATCAAGCAACGCAATTGAACCAATCAATGGATCAATTACAACAAGCAGTTAATGAACATGCTAACGTTGAGCAAAC
TATAGATTACACACAAGCAGATTCAGATAAGCAAAAGGCTTATAAACAAGCGATTGCTGATGCTGAAAATGTATTGAAAC
AAAATGCGAATAAGCAACAAGTGGATCAAGCACTTCAARAATATTTTAAATGCAAAACAAGCATTAAATGGTGATGAACGT
GTAGCACTTGCTAAAACAAATGGTAAACATGACATCGACCAATTGAATGCATTAAACAATGCTCAACAAGATGGATTTAA
AGGTCGCATCGATCAATCARACGATTTAAATCAAATCCAACAAATTGTAGATGAGGCTAAGGCACTTAATCGTGCAATGG
ATCAATTGTCACAAGABRATCACTGGCAATGAAGGACGCACGAAAGGTAGCACGAACTATGTCAATGCAGATACACAAGTC
AAACAAGTATATGATGAAGCGGTTGATAARGCGAAACAAGCACTTGATAAATCGTCTGGGCAARACTTAACTGCAGAACA
AGTTATCAAATTAAATGATGCAGTCACTGCAGCTAAGAAAGCATTAAATGGTGAAGAAAGACTTAATAATCGTAAAGCTG
AAGCATTACAAAGATTGGATCAATTAACACATCTAAACAATGCTCAAAGACAATTAGCAATCCAACAAATTAATAATGCT
GAAACGCTAAATAAAGCATCTCGAGCAATTAATAGAGCAACTARATTAGATAATGCAATGGGTGCAGTACAACAATATAT
TGACGAACAGCACCTTGGTGTTATCAGCAGCACAAATTACATCAATGCAGATGACAATTTGARAGCARATTATGATAATG
CAATTGCGAATGCAGCACATGAGTTAGATARAGTGCAAGGTAATGCAATTGCAAAAGCTGAAGCAGAGCAATTGAAACAA
AATATTATCGATGCTCARAATGCATTAAATGGAGACCAAAACCTTGCAAATGCCAAAGATAAAGCAAATGCGTTTGTTAR
TTCGTTAAATGGATTAAATCAACAGCAACAAGATCTTGCACATAAAGCAATTAACAATGCCGATACTGTATCAGATGTAA
CAGATATTGTTAATAATCAAATTGACTTAAATGATGCAATGGARACATTGARACATTTAGTTGACAATGAAATTCCAAAT
GCAGAGCAAACTGTCAATTACCARAACGCTGACGATAATGCTAAAACAAACTTCGATGATGCCARACGTCTAGCAAATAC
ATTGCTAAATAGTGATAACACAAATGTGAATGATATCAATGGCGCAATCCAAGCAGTCAATGATGCAATCCATAATCTTA
ATGGTGATCAACGACTACAAGATGCTAARAGACAAGGCAATTCAATCAATTAATCAAGCTTTAGCTAATAAGCTAAARGAA
ATCGAAGCTTCAARATGCGACGGATCAAGACAAGCTTATTGCGARAAATAAAGCAGAAGAATTGGCAAACAGCATCATCARA
CAACATTAATAAAGCAACAAGTAATCAGGCTGTATCTCAAGTTCAAACAGCAGGCAACCACGCGATTGAACAAGTGCATG
CTAATGAAATACCAAAAGCARARATTGATGCCAATAAAGACGTTGATAAGCAAGT TCARGCATTAATTGACGAAATTGAT
CGAAATCCAAATCTAACAGATAAGGAAAAACAAGCACTTAAAGATCGTATTAATCAAATACTTCAACAAGGTCATAACGA

23/68



CATTAACAATGCGCTGACTAAAGAAGAAATTGAACAAGCTAAAGCACAACTTGCGCARGCATTACAAGACATCAAAGATT
TAGTGAAAGCTAAAGAAGATGCGAAACAAGATGTTGATAAACAAGTTCAAGCATTAATTGACGAAATCGATCAAAATCCA
AATCTAACAGATAAGGAAAAACAAGCACTTAAAGATCGTATTAATCAAATACTTCAACAAGGTCATAACGGCATTAACAA
TGCGATGACTAAAGAAGAAATTGAACAAGCCAAAGCACAACTTGCACAAGCATTAARAGAAATTAAAGATTTAGTGAARG
CTAAAGAAAATGCGAAACAAGATGTTGATAAACAAGTTCAAGCATTAATTGACGAAATCGATCAAAATCCAAATCTAACA
GATAAGGAARAACAAGCGCTTAAAGATCGAATCAATCAAATACTGCAACAAGGTCATAACGACATTAARCAATGCGATGAC
TAAAGAAGAAATTGAACAAGCCAAAGCACAACTTGCACAAGCATTACAAGACATCARAGATTTAGTGAAAGCTAARGAAG
ATGCGAAAAATGCAATAAAAGCCTTAGCTAATGCGAAGCGTGATCARATCAATTCAARATCCAGATTTAACACCTGAGCAA
AAAGCAARAGCGCTCAAAGAAATTGACGAAGCTGARAAACGAGCACTACAAAACGTTGAGAATGCTCAAACTATAGATCA
ATTAAATCGAGGATTAAACTTAGGTTTAGATGACATTAGAAATACACATGTATGCGAGGTTGATGAACAACCTGCTGTAA
ATGAAATTTTTGAAGCAACACCTGAGCARATCCTAGTTAATGGTGAACTCATTGTACATCGTGATGACATCATTACAGAA
CAAGATATTCTTGCACACATAAACTTAATTGATCAGCTTTCAGCAGAAGTTATTGATACACCATCAARCTGCAACGATTTC
TGATAGCTTAACAGCAAAAGTTGAAGTTACATTGCTTGATGGATCARAAGTGATTGTTAATGTTCCTGTARAAGTTGTAG
AAAAAGAATTGTCAGTAGTCAARCAACAGGCAATTGAATCAATCGAARATGCGGCACAACAAAAGATTGATGAAATCAAT
AATAGTGTGACATTAACACTGGAACAAAAAGAAGCTGCAATTGCAGAAGTTAATAAGCTTARACAACAAGCAATTGATCA
TGTTAACAATGCACCTGATGTTCATTCAGTTGAAGAAATTCAACAACAAGAACAAGCGTATATTGAACAATTTAATCCAG
AACAATTTACGATTGAACAAGCAAAATCAAATGCAATTAAATCGATTGAAGATGCAATTCAACATATGATTGATGAAATC
ARAGCTCGTACTGATCTAACAGATAAAGAGAAGCAAGAAGCTATTGCTAAGTTAAATCAATTARARGAACAAGCAATTCA
AGCGATTCAACGTGCGCAAAGCATCAGTGAAATAACTGAGCAATTGGAACAATTTAAAGCTCAAATGAARGCAGCTAATC
CAACAGCAAAAGAACTAGCTAAACGCAAGCAAGAAGCTATTAGTAGAATTAAAGACTTTTCAAATGAAAAAATAAATAGT
ATTCGARATAGTGAAATTGGCACAGCTGATGAAAAACAAGCAGCAATGAATCAARATTAACGAAATTGTGCTTGAAACAAT
TAGAGATATTAATAATGCGCATACATTACAGCAAGTTGAGGCTGCATTGAACAATGGTATTGCTCGAATTTCAGCAGTAC
AAATTGTAATATCTGATCGTGCTAAACAATCGTCAAGTACTGGAAATGAATCTAATAGCCATTTAACAATTGGTTATGGA
ACTGCAAATCATCCATTTAACAGTTCGACTATTGGACATARAAAGAAACTTGATGAAGATGATGACATTGATCCACTTCA
TATGCGTCACTTTAGTAATAATTTCGGTAATGTTATTARARACGCTATTGGTGTGGTGEGTATCTCTGGCTTACTAGCTA
GTTTCTGGTTCTTCATTGCCAAACGTCGTCGTARAGAAGATGAAGAGGAAGAATTAGARATAAGAGATAATAATAAAGAT
TCAATARAAGAGACTTTAGACGATACAAAACATTTACCACTTTTATTTGCGARAACGTCGCAGAAAAGAAGATGAAGAAGA
TGTTACTGTTGAAGAAAARAGATTCGCTAAATAATGGCGAGTCACTCGATAAAGTTARACATACGCCGTTCTTCTTACCAA
AACGTCGTCGTAAAGAAGATGAAGAAGATGTGGAAGTTACAAATGAAAACACAGATGAAAAAGTGTTGAAAGATAACGAA
CATTCACCACTCTTATTCGCAAAACGACGCAAAGATAAAGAGGAAGATGTTGAAACAACAACTAGTATTGAATCTAAAGA
TGAGGACGTTCCTTTATTATTGGCTARAAAGARAAATCAAAAAGATAACCAATCCAAAGACAAAAAGTCAGCATCAARRA
ATACTTCTAAAAAGGTAGCAGCTAAAARGARGAAAAAGAAATCTAAGAAARATAARAAA

SEQ ID NO:47 polynucleotide sequence
TTGAATAATCGTGATAAATTACAAAAATTTAGTATTCGAARATACGCAATTGGAACATTTTCTACTGTGATTGCAACACT
TGTGTTCATGGGTATCAATACAAACCATGCAAGTGCCGACGAGTTGAATCARRATCARRAGTTAATTAAACAATTAAATC
AARCAGATGATGATGATTCGAATACGCATAGTCAAGAAATCGARAATAACAAACAAAATTCTAGTGGGCAGACTGAATCA
TTACGTTCATCAACTAGTCAAAATCAAGCAAATGCACGACTGTCGGATCAATTCAAAGACACTAATGAAACATCGCAACA
ATTACCTACAAATGTTTCGGATGATAGTATCAATCAATCGCATAGTGAAGCAAATATGAATAACGAACCATTGAAAGTTG
ATAATAGTACTATGCAAGCACATAGTAAAATAGTAAGCGATAGCGATGGGAATGCTTCTGARAATAAACATCATAAACTA
ACAGARAATGTACTTGCAGAAAGCCGAGCAAGTAAAAATGACAAAGAGAAAGAGAATCTACAAGAGAAAGATAAATCGCA
GCAAGTACATCCACCATTAGATAAAAATGCATTACAAGCTTTTTTTGACGCATCATATCACAATTACAGAATGATTGATA
GAGATCGTGCGGATGCAACAGAATATCAAAAAGTCARATCTACT TTTGACTACGTCAATGACTTACTAGGTAATAATCAA
AATATTCCTTCAGAACAGCTTGTTTCGGCATATCAACAATTAGAGAAAGCATTAGAACTTGCACGTACGTTACCACAACA
ATCTACTACAGAAARACGTGGTAGAAGAAGTACGAGAAGTGTTGTTGAGAATCGTTCATCAAGAAGCGATTACTTAGATG
CTAGAACTGAATATTATGTTTCAAAAGACGATGATGATTCTGGTTTCCCTCCTGGTACTTTCTTCCATGCTTCAAATAGA
AGATGGCCTTATAATTTACCAAGATCTAGGAACATCTTACGTGCTTCTGATGTACAAGGTAATGCTTATATCACTACAAA
ACGACTTAARGATGGATATCAATGGGATATTTTATTTAATAGTAATCATAAAGGGCATGAATATATGTACTATTGGTTTG
GACTTCCAAGTGATCAAACACCAACTGGTCCAGTAACTTTCACTATTATCAACCGTGATGGTTCAAGTACATCTACTGGT
GGCGTTGGATTTGGATCAGGTGCACCACTACCTCAATTTTGGAGATCAGCAGGTGCTATTAATTCTAGCGTAGCGAATGA
TTTTAAACATGGCTCCGCTACAAATTATGCATTTTATGATGGTGTTAATAATTTTTCTGACTTTGCTAGAGGGGGAGAAT
TATACTTCGACAGAGAAGGCGCTACACAAACTAATAARATATTATGGCGATGAAAACTTCGCATTGCTAAATAGTGAGAAR
CCAGATCAAATAAGAGGATTAGATACAATATATAGTTTTAAAGGTAGTGGTGATGTAAGTTATCGTATTTCATTTARAAC
TCAAGGAGCTCCAACTGCAAGATTGTATTATGCTGCTGGCGCGCGTTCTGGTGAATATARACAAGCAACGAACTATAACC
AACTCTATGTCGAACCTTATAAGAATTATCGAAATCGAGTACAGTCAAATGTCCAAGTTAAAAATCGTACACTTCATTTA
AAAAGAACAATCAGACAATTCGATCCTACATTACAGAGAACTACTGATGTTCCTATTTTGGATAGTGACGGTTCCGGAAG
TATTGATTCGGTATACGACCCATTAAGTTATGTAAAGAATGTGACTGGTACAGTCCTAGGTATTTATCCATCTTATCTTC
CTTATAATCAGGAAAGATGGCAGGGAGCTAATGCAATGAATGCCTATCAAATTGAAGAACTTTTTTCACAAGAARATCTT
CAAAATGCAGCACGTTCAGGCCGTCCAATTCAATTTCTTGTAGGTTT TGATGTTGAAGATAGCCATCATAACCCTGAAAC
TCTTTTACCAGTAAATTTATATGTAAAACCTGAGTTAAAACATACAATTGAGT TATATCACGATAATGAANAACAAGATA
GAAAGGAATTTTCAGTATCGAAA
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SEQ ID NO:48 polynucleotide sequence

ATGAGTGGAACGCTTCATAACACTGTAGGATCAGGAATATTACCTTATCAACAAGAGATACGTATCAAACTTACTAGTAA
TGAACCAATTAAAGATAGTGAATGGTCTATTACAGGATATCCTAACACGCTTACATTACAAAACGCTGTGGGTAGAACAA
ATAATGCTACTGAAAAAAACTTAGCTCTTGTTGGTCATATTGATCCAGGARATTATTTCATCACTGTTAAGTTTGGTGAT
AAAGTAGAACAATTTGAAATTAGATCAARACCAACTCCACCAAGAATCATTACAACTGCTAATGAATTACGTGGARATCC
TAACCATAAGCCTGAAATAAGAGTAACAGATATACCAAATGATACTACTGCTARAATCARACTTGTGATGGGCGGAACCG
ATGGCGATCATGATCCAGAAATAAATCCATATACTGTCCCTGAAAACTACACAGTAGTTGCAGAAGCATACCATGATAAT
GATCCAAGTAAAAATGGGGTCTTAACATTCCGTTCATCAGACTACCTTAAAGATCTACCATTAAGCGGTGAATTAAAGGC
AATTGTTTATTACAATCAATATGTACAATCAAACTTTAGTAAAAGCGTTCCGTTTAGTAGCCATACAACACCACCTACAA
TTAATGAACCGCCAGGACTAGTTCATAAGTATTACAGGGGAGATCATGTAGAAATTACTCTTCCAGTCACTGATAATACT
GGCGGTTCAGGTTTAAGAGATGTAAACGTCAATTTACCTCAAGGTTGGACAAAAACCTTTACAATCAATCCTAATAATAA
TACTGAGGGTACGCTTAAGTTAATTGGTAATATACCTAGTAATGAAGCATATAATACGACATATCATTTCAATATTACTG
CAACCGATAATTCTGGAAATACAACAAATCCAGCTAAAACCTTTATTTTAAATGTTGGTAAGTTGGCTGATGATTTAAAT
CCAGTCGGATTATCTAGAGATCAACTACAATTAGTGACAGACCCTTCTTCATTATCTAATTCCGAACGAGAAGAGGTAAA
AAGAARAATAAGTGAAGCAAATGCTAATATAAGATCATATTTATTACAARATAACCCAATACTCGCTGGAGTAAACGGCG
ATGTTACATTTTATTATAGAGATGGTTCTGTAGATGTTATTGATGCTGARAATGTAATCACATATGAGCCCGAAAGARAA
TCCATTTTCAGTGAAAATGGTAATACAAATAAAAAAGAAGCAGTAATCACTATTGCTAGAGGACAAAACTATACCATTGG
TCCAAACTTAAGAAAATATTTCTCATTARGTAATGGTTCGGATTTACCTAATAGAGATTTCACCTCTATATCAGCTATTG
GATCTTTACCTTCATCGAGTGAAATTAGTCGACTCAATGTTGGAAATTATAACTATAGAGT TAATGCTAAAAATGCTTAT
CATAAGACTCAACAAGAACTTAATTTAAAACTTAAAATAGTAGAGGTTAATGCACCTACTGGTAATAATCGTGTATATAG
AGTTAGTACTTATAATTTAACTAATGATGAAATCAATAAAATCAAACAAGCATT TAAAGCAGCTAATTCTGGACTTAATT
TAAACGATAACGATATCACTGTTTCGAATAACTTTGACCATAGAAATGTTAGTAGTGTGACAGTAACTATACGTAAGGGC
GATTTGATAAAAGAGTTTTCATCAAATCTCAATARTATGAATTTCTTACGTTGGGT TAATATAAGGGATGATTATACCAT
TTCGTGGACTTCTAGTAAGATTCAAGGTAGAAATACAGATGGTGGATTAGAATGGTCACCAGATCATAAATCACTTATTT
ATAAATATGATGCAACATTAGGTAGACAAATAAATACTAATGACGTGTTAACTTTACTTCAAGCAACAGCTAAAAACTCA
AATTTACGTTCAAATATCAATAGTAATGAAAAACAGTTAGCAGAACGAGGGTCTAATGGGTATTCTAAATCTATAATTAG
AGATGATGGCGAGAAATCTTATTTACTTAACTCAAATCCTATTCAAGTATTAGACTTAGTAGAACCAGATAATGGTTACG
GTGGACGTCAAGTCAGTCATTCTAACGTTATATATAATGAAARARAT TCTTCTATCGTAAATGGTCAAGTTCCAGAAGCT
ARTGGGGCATCCGCTTTTAATATTGATAAAGT TGTTAAAGCTAATGCGGCAAATAATGGTATTATGGGTGTTATCTATAA
GGCACAATTATACTTAGCACCATACAGTCCAAAAGGTTACATTGAARAATTAGGCCAAARATTTAAGCAATACCAATAACG
TGATTAATGTTTATTTTGTGCCTTCTGATARAGTAAATCCTAGTATAACTGTAGGTAATTACGACCATCATACGGTATAT
TCTGGTGAAACATTTAAAAATACTATCAATGTAAATGATAATTATGGATTAAATACAGTAGCTTCTACAAGTGATAGTGC
AATTACTATGACCAGAAACAACAACGAGTTAGTAGGTCAGGCTCCTAATGTTACTAATAGCATAAATAAAATTGTARAAG
TTAAAGCCACAGATAAAAGTGGAAATGAAAGTATTGTTTCTTTCACAGTAAATATAAAACCATTARACGAGAAATATAGA
ATAACAACTTCATCAAGTAATCAAACACCAGTGAGAATTAGTAATATTCAARACAATGCTARCCTTTCAATTGAAGATCA
AAATAGAGTAAAATCTTCACTCAGCATGACTAAAATTTTAGGTACAAGAAATTATGTCAATGAGTCARATAATGACGTTC
GTAGTCAAGTTGTAAGTAAAGTAAATAGAAGTGGCAACAATGCTACAGTTAATGTTACAACTACATTTTCTGATGGTACA
ACTAATACAATAACCGTTCCAGTTAAACATGTGTTATTAGAAGTTGTACCTACTACTAGAACAACAGTAAGAGGACAACA
ATTTCCAACCGGCAAAGGAACTTCCCCAAATGATTTCTTTAGTTTAAGAACGGGAGGTCCAGTTGATGCGAGAATAGTTT
GGGTTAATAATCAGGGACCCGATATAAATAGTAATCARATTGGTAGAGATTTAACATTACACGCTGARATATTCTTTGAT
GGTGAAACAACACCAATTAGAARAAGATACTACTTACAAACTTAGTCAATCTATTCCAAAGCAAATATATGAAACAACTAT
CAATGGTCGATTTAATTCATCAGGTGATGCATATCCAGGAAAT TTTGTTCAAGCAGTAAATCAATATTGGCCAGAACATA
TGGACTTCAGATGGGCCCAAGGATCAGGCACACCAAGT TCTCGTAATGCAGGT TCATTTACTAAAACAGTTACGGTAGTT
TATCAAAACGGCCAAACTGAAAACGTTAATGTACTATTCAAAGTCAAACCARATAAACCTGTTATTGATAGTAATAGTGT
GATTTCAAAAGGACAATTAAATGGTCAACAAATTTTAGT TCGAAATGTTCCACAAAATGCACAAGTCACTCTATATCAAT
CAAATGGAACTGTTATTCCTAATACAAATACAARCTATAGATTCTAATGGTATAGCTACTGTAACAATTCAAGGCACTCTA
CCAARCCGGAAATATTACTGCTAAAACCTCAATGACAAATAATGTAACGTACACTAAACAAAATAGTAGTGGAATTGCTTC
ARATACAACTGAAGATATAAGTGTTTTTTCAGAAAACAGTGATCAAGTAAATGTTACCGCTGGCATGCAAGCTAARAATG
ATGGTATTAAAATAATTAAAGGTACAAACTATAATTTTAATGACTTCAATAGTTTCATAAGTAATATACCAGCCCATTCT
ACTCTTACATGGAACGAGGAGCCTAATAGTTGGAAAAACAACATCGGTACTACAACAAAAACTGTTACAGTTACTCTACC
TAATCATCAAGGTACGAGAACTGTAGATATTCCAATAACAATCTATCCAACAGTTACAGCTAAGAATCCAGTARGAGATC
ARAAAAGGACGAAACTTAACCAATGGTACTGACGTTTATAATTATATTATTTTTGAAAATAATAACCGTCTTGGAGGAACA
GCTTCTTGGAAAGACAATCGTCAACCTGATAAAAACATAGCCGGTGTACAAAATTTAATTGCACTTGTTAATTATCCTGG
CATATCTACACCATTAGAAGTTCCTGTTAAAGTGTGGGTATATAATTTTGATTTCACTCAACCTATCTACARAATTCARG
TAGGAGATACATTCCCTAAAGGAACATGGGCAGGCTATTACARACATCTTGAAAATGGAGAGGGATTACCAATAGATGGT
TGGAAATTTTATTGGAACCAGCAAAGTACAGGAACTACTAGTGATCAATGGCAATCATTAGCATATACTAGAACTCCTTT
TGTTAAAACTGGTACTTATGATGTCGTTAATCCTAGCAACTGGGGTGTTTGGCAAACATCACAATCAGCTAAATTTATAG
TTACARATGCTAAACCTAATCAACCAACCATAACTCAGTCTAAAACTGGTGATGTAACAGTAACACCTGGTGCTGTGCGT
AATATACTAATAAGTGGGACAAATGATTATATCCAAGCATCTGCAGATAAGATTGTTATTAATAAAAATGGAAATAAATT
AACTACATTTGTTAAAAATAATGATGGTCGTTGGACTGTTGAAACTGGGTCACCTGACATAAATGGTATCGGACCAACAA
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ATAACGGAACTGCTATATCTTTAAGTCGATTAGCAGTTAGACCTGGGCGATTCAATAGAAGCAATAGCGACTGAAGGTTCC
GGAGAAACTATAAGTACTTCAGCAACTAGTGAAATTTATATTGTCAAAGCTCCACAACCTGAACAAGTAGCAACTCATAC
TTATGATAATGGAACATTCGATATATTACCTGACAATTCACGTAATTCTTTAAATCCAACTGAACGTGTCGAAATTAATT
ACACTGAAAAATTAAATGGCAATGAAACACAAAAATCATTCACTATTACTAAAAATAACAACGGCAAATGGACGATAAAT
AATAAACCAAATTATGTCGAGTTCAATCAGGATAATGGTAAAGTTGTATTTTCGGCCAATACAATTAAACCTAATTCTCA
AATTACAATAACTCCTAAAGCAGGTCAGGGTAACACTGAAAACACAAATCCTACTGTAATTCARGCACCTGCGCAACATA
CTTTAACAATCAATGAAATTGTTAAAGAACAGGGTCAAAATGTGACTAATGATGATATTAATAATGCGGTTCAAGTGCCA
AATARRAATAGAGTTGCGATTAAACAAGGAAACGCTCTTCCAACARATTTAGCTGGTGGTAGTACATCACATATTCCAGT
AGTTATTTATTACAGTGATGGAAGTTCTGAAGAAGCTACTGAGACTGTTAGAACTAAAGTTAATAARACCGAATTAATCA
ATGCTCGTCGTCGACTAGATGAAGAAATTAGTAAAGAGAACAAAACACCATCAAGTATCAGAAACTTTGATCAAGCTATG
AATCGTGCTCAATCACAAATTAATACAGCTAAAAGTGATGCTGACCAAGTTATAGGCACAGAATTTGCAACACCTCAACH
AGTAAATTCAGCTTTATCTAAAGTTCAAGCGGCACAARATARAATAAATGAAGCTAAAGCATTATTACAAAACAAGGCTG
ATAATAGTCAACTTGTGAGAGCAAAAGAACAATTACAACAATCGATTCAACCAGCCGCTTCAACTGATGGTATGACTCAA
GATAGCACAAGGAACTACAACAATAAACGCCAAGCAGCTGAACAAGCAATACAACATGCAAATAGCGTTATAAATAATGG
AGATGCAACATCCCAACAAATTAATGATGCTARAAACACAGTTGAACAGGCACAGAGAGATTATGTTGAAGCTAAAAGCA
ACTTACGTGCTGATAAGTCACAGTTACAAAGCGCTTATGATACGTTARAATAGAGATGTTTTARCAAATGATAAAAAGCCA
GCATCTGTAAGACGCTATAATGAAGCCATTTCAAATATTAGARAAGAATTAGATACAGCTAAAGCGGATGCAAGTAGTAC
TTTGCGAAACACCAATCCTTCCGTTGAACAAGTTAGAGACGCT TTAAATAAAATAAATACTGTTCAACCTAAAGTGAATC
AAGCAATTGCTTTACTTCAACCARAAGAAAATARTTCAGAACTTGTACAAGCTARAAAACGTTTACAAGACGCTGTAAAT
GACATACCTCAAACACAAGGTATGACACAACARACAATTAATAATTATAATGACAAACAACGTGAAGCTGALAAGAGCACT
TACATCTGCACAAAGAGTGATTGATAATGGGGATGCTACAACTCAAGAAATTACTTCTGAAAAATCTAAAGTAGAGCAAG
CAATGCAAGCTTTAACTAATGCTAAAAGTAATCTGAGAGCTGATAAGAATGAGTTACAGACTGCATATAACAAATTAATT
GAGAACGTATCTACCAATGGTAAARAACCGGCGAGTATACGTCAATACGAAACAGCCARAGCCAGAATACARAATCAAAT
TAATGATGCTAAAARTGAAGCGGAGCGAATTTTAGGTAATGATAATCCACAAGTATCACAAGTAACTCARGCATTGAACA
AAATCAAAGCTATTCAACCAAAATTAACAGAAGCTATCAACATGCTTCAAAACAAAGAAAATAATACAGAATTAGTCAAT
GCTAARAACAGACTTGAAAARTGCAGTAAATGATACAGATCCARCACACGGTATGACTCAAGAAACAATTAATAATTACAA
CGCTAAAAAGCGAGAAGCTCAAAATGAAATACAARAAGCGAACATGATTATTAATAATGGAGATGCTACTGCTCAAGATA
TTTCTTCTGAAAAATCTAAAGTAGAGCAAGTATTACAAGCATTACARAATGCTAAGAATCACTTAAGAGCTGATARRAGA
GAATTACAGACTGCATACAATAAACTTATACAAAATGTTAATACCAATGGTAAAARACCATCTAGTATTCAARACTATAA
GTCTGCAAGACGAAATATCGAAAACCAATATAATACCGCTAAAAATGAAGCACATAATGTTCTTGAAAATACAAACCCTA
CTGTAAATGCAGTAGAAGATGCTTTACGTAAGATAAATGCAATTCAACCAGAGGTTACAARAGCTATTAATATACTTCAA
GATAAAGAAGATAATAGCGAACTTGTTAGAGCAAAAGAARAATTAGATCARGCGATTAATAGTCAACCATCACTAAATGE
TATGACTCAAGAATCTATTAATARTTACACAACAAAACGTAGAGAAGCACAAAATATAGCAAGTTCTGCTGACACTATTA
TTAATAATGGGGATGCATCTATTGAACAAATAACAGAAAATAAAATTCGAGTTGAAGAGGCAACTAATGCACTTAACGAA
GCAAAACAACATTTAACGGCAGATACAACTTCTTTAAAAACTGAAGTACGGAAATTAAGTAGGAGAGGCGACACAAACAA
CAAAAAGCCTAGCAGTGTTAGTGCTTATAACAATACTATTCATTCGCTACAATCTGAAATTACACAGACTGAAAATAGAG
CAAATACTATCATCAATAAGCCTATTCGTTCTGTTGAAGAAGTAAATAATGCATTGCATGAAGTAAACCAATTGAACCAA
CGCTTAACAGATACAATTAACTTATTACAACCTTTAGCGAATAAAGAAAGCTTAAAAGAAGCTCGTAATCGACTTGAAAG
TAAAATTAATGAAACCGTTCAAACAGACGGTATGACTCAACAATCTGTTGAGAATTATAAGCAAGCTAAAATAAAAGCTC
AAAATGAATCTAGTATTGCACAAACTCTTATTAATAATGGTGATGCATCTGATCAAGAAGTTTCTACAGAAATAGAAAAA
TTAAATCAAAAGCTGTCTGAATTAACAAATTCAATCAATCACTTAACAGTTAATAAAGAACCTTTAGAAACTGCCAAAAA
TCAGTTACAAGCAAATATTGACCAAAAACCTAGCACTGATGGTATGACGCAACAATCTGTACAAAGCTATGAACGTAAAC
TACAAGAAGCCAAAGATAAAATAAACTCAATTAATAATGTCTTAGCTAACAATCCAGATGTTAATGCTATCAGAACAAAC
AAAGTTGAGACGGAACAAATCAATAATGAATTAACACAGGCGAAACAAGGTCTTACTGTTGATAAACAACCATTGATTAA
TGCAAAAACTGCTTTGCAACAAAGTCTAGATAATCAACCAAGTACTACTGGTATGACTGAAGCAACAATTCAAAATTATA
ACGCTAAACGTCAAAAAGCAGAGCAAGTTATACAAAATGCAAATAAAATTATTGAAAACGCTCAACCTAGTGTACAACAA
GTGTCTGATGAGAAATCTAAGGTAGAGCAAGCACTCAGTGAATTGAACAACGCCAAATCAGCGCTTAGAGCTGATAAACA
AGAATTACAGCAAGCATATAATCAGTTGATTCAACCAACGGATTTAAATAATAAGAAACCAGCTTCTATCACTGCGTACA
ATCAAAGATATCAACAATTTAGTAACGAATTGAACAGCACTAAAACAAATACAGATCGCATTTTAAAAGAGCAAAATCCA
AGTGTAGCTGATGTCAACAATGCACTAAATAAAGTAAGAGAAGTACAACAAAAATTAAACGAAGCCAGAGCACTTTTACA
AAATAAAGAAGATAATAGTGCACTAGTTCGAGCCAAAGAACAACTTCAACAGGCAGTTGACCAAGTCCCTTCAACAGAAG
GTATGACGCAACAAACTAAAGATGATTACAATTCAAAACAACAAGCTGCTCAACAAGAAATATCAAAAGCACAACAAGTT
ATCGATAATGGCGATGCGACTACACAACAAATTTCTAACGCCAAAACAAATGTTGAACGCGCTTTAGAAGCATTAAATAA
TGCAAAAACTGGTTTAAGAGCAGATAAAGAGGAACTTCAAAATGCATATAATCAATTAACTCAAAATATTGATACGAGCG
GTAAAACGCCTGCAAGTATCAGGAAATACAATGAAGCTAAGTCACGTATTCAAACTCAAATTGATTCAGCTAAAAATGAA
GCAAACAGTATTTTAACAAATGACAATCCTCAAGTATCACAAGTGACTGCTGCGTTAAACAAAATAAAAGCTGTTCAACC
TGAATTAGATAAAGCGATAGCAATGCTTAAAAATAAAGAGAATAATAATGCATTGGTTCAAGCGAAACAACAACTTCAAC
AAATTGTTAATGAAGTAGATCCAACACAAGGCATGACAACAGATACTGCTAATAACTATAAATCAAAAAAACGTGAAGCT
GAAGATGAAATACAAAAAGCTCAACAAATCATTAACAATGGCGATGCCACTGAGCAACAAATTACTAACGAAACAAATAG
AGTAAATCAAGCGATTAATGCAATAAACAAAGCCAAAAACGATTTACGTGCTGATAAGTCTCAATTGGAAAATGCTTATA
ACCAATTAATACAAAATGTTGATACAAATGGTAAAAAACCTGCTAGTATTCAACAATACCAAGCTGCTCGACAAGCTATT
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GAGACGCAATACAATAACGCTAAATCAGAAGCACATCAAATTCTTGAAAATAGTAACCCTTCAGTTAATGAAGTAGCACA

AGCATTACARAARAGTTGAAGCTGTACAACTTAAAGTTAATGACGCGATTCATATACTTCAAAATAAAGAGAATAATAGTG

CACTTGTCACAGCTAAAAATCAACTTCAGCAATCAGTTAATGATCAACCATTAACAACAGGTATGACTCAAGATTCTATT

AATAACTATGAAGCTAAGAGAAATGAGGCTCAAAGTGCTATCAGAAATGCAGAAGCTGTCATCAARCAATGGCGATGCAAC

TGCAAAACAAATTTCAGACGAGAAATCTAAAGTTGAACAAGCACTAGCACATTTGAATGATGCTAAACAGCAATTAACTG

CAGATACTACTGAATTACAAACAGCAGTTCAACAATTAAACAGAAGAGGCGATACAAATAATARAAARGCCARAGAAGTATC

AATGCATATAATAAAGCAATTCAATCATTAGAAACACAAATTACTTCTGCTARAGATAATGCCAACGCTGTGATACAARA

ACCTATACGTACTGTTCAAGAGGTAAATAATGCATTACAACAAGTAAATCAGTTGAATCAACAATTAACTGAAGCAATTA
ATCAARCTTCAACCGCTATCAAATAATGATGCATTARAAGCTGCAAGATTAAATTTAGAARATAAAATTAATCAAACTGTA
CAAACTGATGGTATGACACAACAATCTATAGAGGCTTATCAAAACGCTAAACGCGTAGCCCAAAATGAATCTAARCACTGC

TTTAGCATTAATTAATAACGGCGATGCCGATGAACAACAAATTACAACTGARACAGACCGAGTCAATCAGCAARACTACAA

ACTTAACTCAAGCAATTAACGGGTTAACAGTTAATAAAGAACCATTAGARACCGCTAARACAGCGTTACAAAATAACATC

GACCAGGTACCTAGTACAGATGGTATGACTCAGCAATCTGTTGCAARATTATAATCAAAAACTACAAATAGCTAARRACGA
AATTAACACAATTAATAACGTTTTAGCGAACAATCCAGATGTTAATGCAATCAAAACGAATAAAGCAGAAGCGGAACGAA
TCAGTAACGATTTAACACAAGCTAAGAATAACTTACAAGTTGATACTCAACCTTTAGAAAAAATAAARAGACAACTTCAA
GATGAAATTGATCAAGGTACTAACACAGATGGAATGACTCAAGATTCAGTGGATAATTACAATGATAGCTTAAGTGCAGC

AATTATAGAAAAAGGCAAAGTARATAARTTACTTAAACGTAATCCGACAGTAGAACAAGTTAAAGAGAGCGTTGCTAATG

CACAACAAGTCATACAAGATTTACAAAATGCTCGAACTTCACTTGTTCCAGACAARACTCAACTTCAAGRAGCTAAAAAT

AGATTAGARAACAGTATTAACCAACAAACAGATACTGACGGCATGACTCAAGATTCGCTTAACAATTATAATGATAAATT

AGCAAAAGCTAGACAAAACCTTGAAAAAATATCTAAAGTTTTAGGTGGTCAACCTACTGTAGCTGAAATTAGACAAAATA
CAGATGAAGCAAATGCACATAAACAAGCATTAGACACTGCACGTTCTCAACTTACATTARATAGAGAGCCATATATCAAT
CATATTAATAATGAAAGTCATTTAAATAACGCGCAARAAGATAATTTTAAAGCTCAAGTTAACTCAGCACCTAATCATAA
TACTTTAGAAACGATTAAAAATAAGGCTGATACTTTAAATCAATCTATGACAGCATTAAGTGAAAGTATTGCAGATTACG
AAAATCAAARACAACAAGAAAATTATTTAGATGCATCTAACAATAAACGTCAAGACTATGACAATGCAGTCAATGCGGCT
ARAGGTATTTTAAACCAAACTCAAAGTCCGACAATGAGTGCTGATGTGATTGATCAAAAAGCTGAAGATGTTAAACGTAC
GAAAACTGCGTTAGATGGAAATCAAAGATTAGAAGTTGCTARACAACAAGCACTTAATCATTTAAATACCTTAAATGATT
TAAACGATGCTCAGCGACAAACTTTAACTGATACTATARAATCACTCTCCAAACATCAATTCAGTGAATCAAGCTAAAGAA
ARAGCTAATACTGTTAACACAGCAATGACTCAACTGAAACAAACTATTGCTAACTATGACGATGAATTGCATGACGGCAA
TTACATTAATGCAGATAAAGACAAAAAAGATGCTTATAATAACGCTGTTAACAATGCTAAACAACTGATTAATCAATCTG
ATGCTAATCAAGCACAACTTGATCCAGCTGARATTAATAAAGTTACACAARGAGTCAATACGACTAAAAATGATCTAAAT
GGTAATGACAAATTGGCTGAAGCTAAAAGAGATGCTAATACAACCATTGATGGTTTAACTTATCTAAATGAAGCTCARCG
TAACAAAGCTARAGAARATGTAGGCAAAGCTTCTACAAAAACAAATATTACGAGTCAGTTACAAGATTACAATCAATTGA
ATATTGCTATGCAAGCATTACGTAACAGTGTGARCGACGTTAACAATGTTAAAGCARATAGCAATTATATAAATGAAGAT
AATGGTCCAAAAGAAGCTTACAATCAAGCCGTTACTCATGCTCAAACATTGATAAATGCACAATCTAACCCTGAAATGAG
CCGTGACGTAGTAAATCARAAAACACAAGCAGTAAATACTGCCCATCAGAATTTACATGGACAACAAAAGTTAGAACAAG
CACAAAGTAGTGCTAATACAGAAATCGGTAACTTACCAAACTTAACTAATACTCAAAAAGCTAAAGAAAAGGAACTGGTA
AATAGTAAACAAACTCGTACGGAAGTACAAGAACAACTTAACCAAGCTARGTCACTAGATAGTTCTATGGGCACGTTARA
ATCATTAGTTGCTARACAACCTACAGTACAAAAAACAAGTGTTTATATTAACGAAGATCAACCTGAGCAATCTGCCTACA
ATGATTCCATTACAATGGGACAAACTATAATTAATAAAACAGCTGATCCAGTACTTGATAAAACTTTAGTTGATAACGCA
ATCAGTAACATTTCAACTAAAGAGAATGCACTGCATGGTGAACAAAAATTAACAACTACTARAACGGAAGCAATTAATGC
ACTTAATACATTAGCTGATTTAAACACACCTCAGAAAGAGGCTATTAAAACAGCTATTAACACTGCTCATACAAGAACTG
ATGTAACTGCAGAGCAAAGTAAGGCTAATCAAATAAATAGTGCAATGCACACGTTGAGACARRACATTTCTGACAACGAA
TCAGTAACAAACGAAAGTAATTATATTAACGCTGAACCCGAAAAACAACATGCCTTTACTGAGGCTCTARATAATGCTAA
AGAAATAGTTAATGAACAACAAGCCACTCTTGATGCCAATTCAATTAACCAAAAAGCACAAGCGATTCTTACTACTARAA
ATGCTTTAGATGGTGAAGAACAATTACGTCGTGCTAAAGARAATGCCGATCAAGAAATCAATACGTTAAATCAATTGACT
GATGCGCAAAGAAATAGTGAAAAAGGTTTAGTCAACAGTTCTCAAACTAGAACAGAAGTTGCTTCTCAATTAGCAAAAGC
TAAAGAACTAAATAAGGTGATGGAACAACTGAATCACCTTATCAATGGTAAARAACCAAATGATAAATAGCAGTAAATTTA
TCAATGAAGATGCGAACCAACAACAAGCATATTCAAATGCGATTGCAAGTGCAGAAGCGCTTAAAAACAAATCACARAANC
CCTGAATTAGATAAAGTAACAATTGAACAAGCAATTAATAATATTAATTCTGCAATTAACAATCTAAACGGTGAAGCTAA
ACTGACTAAAGCTAAAGAAGATGCTGTTGCTTCAATAAACAACCTAAGCGGATTAACAAACGAGCAAAARAACAARAGARA
ATCAAGCCGTTAATGGCGCTCAAACTAGAGACCAAGTTGCTAATAAATTACGTGATGCTGAARGCATTAGATCAATCAATG
CAAACATTACGTGACTTAGTTAACAATCAARAATGCAATACATTCAACAAGTAATTATTTTAACGAGGATTCAACTCARAAA
GAATACTTATGATAATGCAATTGATAATGGCTCGACATATATAACTGGTCAACACAATCCAGAATTAAATARATCTACTA
TTGATCAAACGATTAGCCGAATTAACACAGCTAAAAATGATTTACATGGTGTAGAARAGTTACAAAGAGATAAGGGAACT
GCTAATCAAGAAATTGGACAATTAGGTTATTTAAATGACCCTCAAAAATCTGGTGAGGAATCCTTAGTCAACGGTTCAAA
TACACGTTCTGAAGTAGAAGAGCATCTTAATGAAGCTAAATCATTAAATAATGCAATGAAACAATTARGAGATAAAGTAG
CTGAAAAGACTAATGTCAAACAAAGTAGCGATTACATTAATGATTCAACTGAACATCAACGTGGGTATGATCARGCACTT
CAAGAAGCAGAAAATATTATTAATGAAATCGGTAATCCAACATTAAATAAATCGGAAATTGAACAAAAGTTACAACAATT
GACTGACGCTCAAAATGCGTTACAAGGTTCACATCTATTAGAAGAAGCTAARAAATAATGCGATTACTGGAATCAATAAAC
TTACAGCATTAAATGATGCACAACGTCAAAAAGCAATTGAAAATGTTCAAGCACAGCAGACAATCCCAGCAGTTAATCAA
CAATTAACTTTGGATAGAGAAATAAATACTGCAATGCAAGCTTTACGAGATAAAGTAGGCCAACAAAATAACGTTCACCA
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ACAAAGTAATTATTTCAATGAAGATGAACAACCAAAACATAACTATGATAATTCTGTACAAGCCGGTCAAACTATTATTG
ATAAACTTCAAGATCCAATCATGAACAAARATGAAATTGAGCAGGCTATTAATCAAATCAATACGACTCARACAGCGTTA
AGTGGAGAAAATAAATTACACACTGACCAAGAAAGCACAAATAGACAAATAGAAGGTTTATCTAGTTTGAACACAGCTCA
AATCAACGCCGAAAARGATTTAGTCAATCAAGCTAARACAAGAACAGATGTTGCTCAAAAGT TAGCTGCAGCTAAAGAAA
TAAATTCTGCTATGAGTAATTTAAGAGATGGCATTCAAAATAAAGAGGACATCAAACGTAGCAGTGCATATATCAACGCA
GATCCGACTAAAGTTACAGCTTACGATCARGCACTACAGAACGCAGAAAATATCATCAATGCCACACCAAACGTAGAGCT
TAATAAAGCTACAATTGAACAAGCGCTATCACGCGTTCAACAAGCACAACAAGATCTTGATGGTGTTCAACAATTAGCTA
ATGCTAAACAACAAGCTACACAAACTGTCAATGGGTTAAATAGCTTARATGACGGTCAAAAGCGTGAATTARATCTATTA
ATTAATTCAGCTAATACCCGTACAAAAGTACAAGAAGAATTAARACARAGCAACTGAATTGAACCATGCGATGGAAGCTTT
AAGAAACAGTGTTCAAAACGTTGATCAAGTAARACAAAGTAGCAATTATGTCAATGAAGATCAACCTGAACAGCACAATT
ATGATAATGCTGTCAATGAAGCTCAAGCTACAATCAACAACAATGCTCAACCTGTTCTAGACAAATTAGCTATAGAACGT
TTAACTCAAACTGTTAACACTACAAAAGATGCATTACATGGTGCTCARAAACTGACACAAGACCAACAAGCTGCTGAAAC
TGGAATACGTGGTTTAACGAGTCTCAATGAACCTCAGAAAAATGCTGAAGTAGCTAAAGTAACTGCAGCAACAACACGTG
ATGAAGTGAGAAATATTCGTCAAGAAGCAACAACATTAGATACTGCAATGCTTGGTTTACGTARAAGCATTAAAGATAAL
AACGATACTAAARATAGTAGTAAATATATTAATGAGGATCATGACCAACAACAAGCTTATGACAATGCTGTARATAATGC
TCAACAAGTTATCGATGAAACTCRAGCAACGTTAAGCTCAGATACAATCAATCAATTGGCAAATGCCGTAACTCAAGCTA
AATCTAATCTTCATGGAGATACTAAACTACAACACGATAAAGATAGTGCTAAACAAACGATTGCTCAATTACAGAATTTG
AATTCAGCTCAAARACATATGGAAGATTCTTTAATTGATAATGARTCTACACGTACGCAAGTCCAACACGATTTAACAGA
AGCTCAAGCTTTAGATGGTTTAATGGGTGCCTTAAAAGAAAGTATTAAAGATTATACTAATATTGTTTCAAACGGTAATT
ACATCAATGCGGAACCATCTAAGAAACAAGCATATGATGCAGCTGTACAAAATGCTCAAAATATAATAAATGGAACGAAT
CAACCAACAATTAATAAAGGTAATGTCACTACAGCAACACAAACCGTGAARAATACTAAAGATGCCTTAGACGGTGATCA
TAGATTAGAGGAAGCTAAAAATAATGCCAATCAAACAATCAGAAATCTATCTAATTTGAACAATGCCCARRARGATGCAG
AGAAAAATCTAGTTAATAGCGCATCAACATTAGAACAAGTTCAACARAACTTACAAACCGCTCAACAATTAGATAATGCT
ATGGGTGAGTTACGACAAAGTATTGCTAAAAARGATCAAGTGAAAGCAGATAGTAAATATCTAAATGAAGATCCTCAAAT
TAAGCAAAACTATGATGATGCAGTTCAACGTGTTGAAACTATTATTAACGAAACTCARAACCCTGAATTACTTAAAGCAA
ACATTGACCAAGCAACTCAATCCGTTCAAAATGCAGAACAAGCTTTACATGGTGCTGAAAAATTAAATCAAGACAAACAA
ACGTCTTCGACAGAACTAGATGGATTAACAGATTTAACAGATGCACAACGTGAAMAACTCAGAGAACAAATTAACACTTC
TAATAGTAGAGATGATATTAAGCAARAAATTGAGCAAGCAAAAGCACTARATGACGCAATGAARAAACTTARAGAACAAG
TTGCGCAAAAAGATGGTGTTCATGCTAACAGTGATTATACAAATGAAGATTCTGCACAAAARGATGCGTATAATAATGCA
CTTAAACAAGCGGAAGACATTATTAATAACAGCTCAARATCCTAACTTARATGCACAAGACATTACTAATGCTTTAAATAA
TATTAAACAAGCACAAGATAACCTTCATGGAGCTCAAAAATTACAGCAAGACARARATACAACTAATCAAGCCATTGGTA
ACTTAAATCATCTTAATCAACCTCAAAAAGATGCGCTTATACAAGCTATTAATGGAGCTACATCTAGGGACCAAGTTGCA
GAAAAACTTAAAGAGGCCGAAGCGCTTGATGAAGCTATGAAACAACTTGAAGATCAAGTGAATCAAGATGATCAAATTTC
ARATAGCAGCCCATTCATAAATGAAGACTCAGACARACAAAAAACTTATAATGATAAAATCCAAGCTGCAAAAGAAATAA
TTAATCAAACATCTAATCCAACCTTAGATAAACAAAAAATTGCTGATACACTTCAAAATATTARAAGATGCAGTGAATAAT
TTACATGGTGATCAAAAATTAGCTCAATCTAAACAAGATGCTAATAATCAATTAAATCATTTAGATGACTTAACCGAAGA
ACARAAMAACCATTTTAAACCGTTAATTAATAATGCTGATACTCGAGATGAGGTAAATARACAACTAGAGATTGCTAAAC
AATTAAATGGTGATATGAGTACACTTCATAAAGTCATAAATGATAAAGATCAAATTCAACATTTAAGCAATTACATTAAT
GCTGATAATGATAAARAACAAAATTATGATAATGCTATTARAGAAGCTGAGGATTTAATTCATAATCATCCAGATACATT
AGATCATAAAGCATTACAAGATTTATTAAACAAGATAGACCAAGCGCATAACGAATTAAATGGAGAATCCAGATTTAAAC
AGGCTTTAGACAATGCTTTAAACGACATAGATAGCTTAAACAGTCTCAATGTTCCACAACGCCAAACTGTTAAGGATAAC
ATCAACCATGTGACAACTCTAGAAAGTTTAGCTCAAGAATTGCAGAAAGCAAAAGAGCTTAATGATGCTATGAAAGCAAT
GAGAGATAGCATTATGAATCAAGAGCAAATTCGTAAARATAGCAATTATACTAATGAAGACTTAGCTCAACAARATGCCT
ATAATCATGCAGTAGATAAAATAAATAACATTATTGGTGAAGACAATGCGACGATGGATCCTCAAATAATCAAACAAGCA
ACTCAAGATATAAATACAGCTATAAATGGATTAAATGGAGATCAAARACTTCAAGATGCAAAGACAGATGCTAARCAACA
AATTACTAACTTTACTGGTTTAACTGAACCACAAAAACAAGCATTGGARRACATCATTAACCAACAAACAAGCAGAGCAA
ATGTTGCTAAACAGTTAAGTCATGCTAAATTCTTAAATGGAAAAATGGAAGAATTAAAAGTTGCAGTAGCCAAAGCGTCA
TTAGTAAGACAAAATAGTAACTATATTAATGAAGATGTCTCTGAAAARAGAAGCATATGAACAAGCTATCGCARAAGGTCA
GGAAATAATTAATTCAGAAAATAATCCAACAATAAGTAGTACTGATATCAATCGTACCATTCAAGAAATTAATGATGCTG
AACAAAATCTTCATGGTGATAATAAATTAAGACAAGCACAGGAAATTGCAAAGAATGAAATACAAAATCTAGACGGATTA
AATTCAGCTCAAATAACAAAATTAATCCAAGATATAGGCAGAACAACAACTAAACCTGCAGTAACTCAGAAACTAGAAGA
AGCAARAGCAATAAACCAAGCTATGCARCAACTTAAACAAAGTATAGCCGATAAGGATGCTACTCTARATTCTAGTAACT
ATCTCAATGAAGATTCTGAGAARAAGTTAGCGTACGATAATGCTGTAAGCCAAGCTGAACAACTCATAAATCAACTTAAC
GACCCAACTATGGATATAAGTAATATTCAAGCTATTACTCAAAAGGTCATTCAAGCAARRGATTCATTGCACGGTGCGAA
TAAARCTTGCACAAAATCAAGCAGATTCAAATTTAATAATAAATCAATCAACAAATTTAAATGATAAACAARAGCAAGCAT
TAAATGACTTAATTAATCATGCTCAAACTAAACAGCAAGTGGCAGARATAATTGCACAAGCTAATAAGTTAAATAACGAA
ATGGGCACACTAAAARACACTCGTAGAAGAACAGTCAAACGTTCATCAACAAAGTAAATATATTAATGAAGATCCGCAAGT
TCAAAATATTTATAATGACTCCATTCAAAAAGGTCGAGAAATATTAAACGGCACTACAGATGATGTTTTAAACAACAATA
AAATAGCAGATGCCATTCAAAACATTCATTTAACTARAAACGATTTACATGGTGATCAAARATTACAAAAAGCACAACAA
GATGCAACCAATGAATTAAACTATTTAACAAATCTAAACAATTCTCAAARGACARAGCGAGCATGATGAGATTAACTCTGC
TCCTTCAAGAACTGAAGTTTCTAATGATTTAAATCATGCTAAAGCACTTAATGAAGCTATGCGTCAACTTGAGAATGAAG
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TTGCTCTTGAARACAGTGTTAAAAAATTAAGCGACTTTATCAATGAAGATGAAGCGGCACARAATGAATATAGTAATGCA
CTTCAAAAAGCTAAAGACATTATCAACGGCGTTCCAAGTAGCACTTTAGATAAAGCTACAATTGAAGATGCTTTATTAGA
ATTGCAAAATGCTAGAGAAAGTTTACATGGTGAGCAAAAACTTCAAGAGGCTAAAAATCAAGCTGTTGCTGAAATTGATA
ATTTACAAGCATTAAATCCTGGACAGGTTCTTGCTGAAAAAACATTAGTTAACCAAGCATCAACCAAACCAGAAGTTCAA
GAAGCCTTACAAAAAGCAAAAGAACTTAATGAAGCTATGAAAGCACTGAAAACTGARATAAATARAARAGAACAAATCAA
GGCTGATAGTAGATATGTAAATGCTGACAGTGGTCTTCAAGCAAATTACAATTCTGCGTTAAATTATGGTTCTCAAATTA
TTGCAACTACCCAACCACCAGAGCTTAATAAAGATGTAATARATAGAGCAACTCARACGATTARAACTGCTGAARATAAT
TTAAATGGGCAATCTAAATTAGCAGAGGCTAAGTCAGACGGAAATCAAAGCATCGAACATTTGCAAGGATTAACACAATC
ACAAAAAGATAAACAACATGATTTAATTAATCAAGCTCAAACTAAACAACAGGTAGATGATATCGTAAATAACTCTAAAC
AATTAGATAACTCTATGAATCAACTACAACAAATTGTTAACAATGACAATACAGTARAACAAAATAGTGATTTCATTAAT
GAAGATTCCAGCCAACAGGATGCTTATAATCATGCAATTCAAGCAGCAAAAGATTTGATAACTGCTCATCCAACTATCAT
GGATAAAARTCAAATAGATCAAGCTATTGAARATATCAAACAAGCACTTAATGATTTACACGGTAGTAATARACTATCAG
AAGATAAARAAGAAGCTTCAGAACAACTACAAAACCTTAATAGCTTGACGAACGGGCAAAANGATACGATTTTAAATCAT
ATTTTCAGTGCACCAACAAGAAGCCAAGTAGGAGAAAAAATTGCAAGTGCTAAACAATTARATAATACAATGARAAGCACT
TAGAGATTCTATTGCTGATAATAATGAAATTTTACAAAGTAGTAAGTACTTCAATGAAGATTCTGAACAACAAAATGCTT
ATAATCAAGCCGTAAATAAAGCTAAAAATATAATTAATGATCAACCAACACCAGTAATGGCAAATGATGAGATTCAAAGT
GTCCTAAATGARGTTAAACAAACTAAAGATAATTTACATGGTGATCAARAACT TGCTAACGACAAGACAGATGCTCAAGC
AACATTAAATGCGTTAAATTACTTAAATCAAGCGCAAAGAGGTAATCTTGAAACTAAAGTTCAABRACTCTAATTCTAGAC
CAGAAGTACAARAAGTAGTTCAATTAGCARATCAACTTAATGATGCGATGAAAAAATTAGATGATGCTTTAACTGGTAAT
GACGCAATAARARCAAACGAGTAATTATATTAATGAAGATACTTCTCAACAAGTTAACTTTGATGAGTATACAGATAGAGG
TAAARACATAGTTGCTGAACAAACAAATCCAAATATGTCTCCAACTAATATTAACACTATTGCTGATAAAATTACTGAAG
CTAAARACGATTTACATGGCGTACAAARACTAAAACAAGCTCAACAACAGTCCATCAATACTATTAATCARATGACTGGT
CTAAACCAAGCTCAAARAGAACAATTAAATCAAGAAATTCAACAAACTCAAACCCGTTCTGAAGTACATCAAGTAATTAA
TAAAGCACAAGCTTTAAATGATTCAATGAATACTTTACGTCAAAGTATTACTGATGAACATGAAGTTAAACAAACAAGTA
ACTACATCAATGAAACTGTTGGTAATCAAACTGCATATAACAATGCCGTTGATCGTGTAAAACAAATAATCAATCAAACA
TCTAATCCAACTATGAATCCTTTAGAGGTGGAACGTGCAACATCAAATGTARAAATTTCTARAAGATGCACTTCATGGTGA
ACGTGAATTGAATGACAATAAAARATTCAAAAACTTTTGCAGTCAATCACTTAGATAACCTCAATCAAGCTCAAAAAGAAG
CATTAACTCATGAAATTGAACARAGCAACTATAGTTTCACAAGTARATAATATCTATAACAAAGCGAAAGCTTTAAATAAT
GATATGAAAAAACTTAAAGATATCGTTGCTCAACAAGATAATGTGAGACAATCAAACAATTATATAAACGAGGATAGTAC
ACCTCARAATATGTACAACGATACAATTAATCATGCACRAATCAATCATTGATCAAGTAGCAARACCCTACGATGTCTCATG
ACGAAATAGAGAATGCAATCAATAACATAAAGCATGCCATCAATGCACTCGATGGAGAACATAAATTACAACAAGCAAAR
GAAAATGCAAACTTATTGATTAATAGTTTAAACGATTTAAATGCACCACAAAGAGATGCCATAAATAGATTGGTTAATGA
AGCTCAAACAAGAGAAARAAGTAGCTGAACAACTTCAAAGTGCTCAAGCTTTAAATGACGCTATGAAGCATTTAAGAAACA
GCATTCARAATCAATCATCCGTAAGACAAGAGAGCAAATATATTAATGCAAGTGATGCTAAAAAAGAGCAATATAATCAC
GCAGTTAGAGAAGTCGAAAATATTATCAATGAACAACATCCAACATTGGATAAAGAAATAATTAAGCAACTAACGGATGG
TGTAAATCAAGCGAATAATGACTTAAATGGCGTTGAATTATTAGATGCTGATAAGCAAAACGCACATCAATCGATACCTA
CATTGATGCACTTAAATCAAGCACAACAAAACGCATTARATGAAAARATTAATAACGCAGTTACCAGAACTGAAGTTGCG
GCTATTATTGGCCAAGCARAAACTACTCGATCATGCTATGGAGAATTTAGAAGAAAGTATCAAAGATARAGAGCAAGTCAL
ACAGTCAAGTAACTATATTAATGAAGATTCTGATGTTCAAGAAACATACGATAACGCCGTTGATCATGTGACAGAAATAC
TTAATCAAACAGTAAATCCAACTTTATCTATTGAAGATATAGAGCATGCTATCAACGAAGTTAATCAAGCGAAAARACAA
CTCAGAGGTAAARCAARAACTTTATCAAACTATCGATTTAGCTGATAAAGAATTAAGTAAATTGGATGATTTAACATCACA
ACAARGCAGTTCAATATCTAATCAAATATATACTGCTAAARCGAGAACAGAAGTTGCCCAAGCAATTGAAAAAGCAAAAT
CATTAAATCATGCAATGAAAGCACTTAACAAAGTATATAAAAATGCAGATAAAGTGTTAGATAGTAGTCGATTCATTAAC
GAAGATCAACCTGAAAAARAGGCGTATCAACAAGCTATAAATCATGTTGATTCAATCATTCATAGACAAACAAATCCTGA
AATGGATCCAACAGTAATCAATAGCATAACTCATGAACTCGAAACAGCTCAAAATAACTTACATGGTGATCAGAAACTTG
CTCATGCACRACAAGATGCCGCTAATGTAATTAATGGTCTAATTCATCTTAATGTTGCTCAACGTGAGGTAATGATAAAT
ACGAATACAAATGCTACAACACGCGAARAAGTTGCAAAGAACTTAGATAATGCTCAAGCTCTTGATAAAGCTATGGAAAC
ACTACAACAAGTAGTTGCTCATARAAATAATATATTGAACGATAGTAAATATTTAAATGAAGATTCARAATATCAACAAC
AATACGATCGAGTTATTGCTGATGCCGAACAACTACTTAATCAGACAACARATCCAACATTAGAACCTTATAAAGTCGAT
ATTGTTAAGGATAATGTCCTAGCTAACGARAAAATACTATTTGGCGCAGAAAAACTATCATATGACAAATCAAATGCARNA
TGATGAAATTAAACATATGAATTATCTTAATAATGCACAAAAGCAATCTATAAAAGATATGATTTCTCACGCAGCATTAA
GAACTGAAGTTAAACAACTTCTGCAACAAGCTAAAATCCTTGATGAAGCCATGAAATCACTTGAAGATAAAACTCAAGTA
GTGATTACAGATACTACTTTGCCTAATTACACTGAAGCTTCAGAGGATAAAAAGGAAARAGTAGACCAAACTGTATCACA
TGCTCAAGCGATTATTGATAAAATAAATGGCTCAAATGTAAGTTTAGATCAAGTACGACAAGCACTAGAACAATTAACTC
AAGCATCAGAAAACCTCGATGGTGATCAGCGAGTTGAAGAAGCTAAAGTTCATGCTAATCAAACAATTGATCAATTAACA
CATCTTAATTCATTACAACAACAAACTGCGAAAGAAAGTGTTAAAAACGCAACARARACTAGAAGAAATCGCTACTGTTAG
TAACAATGCTCAGGCATTAAACAAAGTAATGGGTAARATTAGAACAATTCATTAATCATGCTGATTCTGTTGAAAATAGTG
ATAATTATAGACAAGCCGACGACGACAAAATCATCGCTTATGATGAAGCACTTGAACATGGACAAGATATACAAAAARCT
AACGCAACCCAAAATGAAACAAAACAAGCGTTACAACAATTAATATATGCAGAAACATCGTTAAATGGTTTCGAAAGATT
AAATCATGCTAGACCACGAGCTTTAGAATATATCAAATCACTAGAAARAATARACAATGCTCARAAGTCTGCTTTAGAGG
ATARAGTAACGCAATCGCATGATTTATTAGAATTAGAACATATTGTCAACGAGGGCACAAACCTCAATGACATTATGGGT
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GAATTAGCTAACGCAATCGTTAATAACTATGCTCCAACCAAAGCAAGTATAAATTATATTAACGCCGATAACCTACGCAA
AGATAACTTTACTCAAGCTATCAACAATGCACGTGATGCACTCAACAAAACTCAAGGTCAGAACTTAGATTTCAATGCAR
TTGATACATTTAAAGATGATATATTCRAAACTAAAGATGCACTTAACGGTATTGAACGTTTAACAGCTGCAAAATCAAAA
GCAGARAARACTAATTGATAGTTTAAAATTTATTAATAAAGCTCAATTCACACATGCAAATGATGAAATTATGAATACTAA
TTCTATTGCACAATTGTCTAGAATCGTGAATCAAGCATTTGAT TTAAATGATGCAATGAAATCTTTAAGAGATGAACTTA
ATAATCAAGCTTTTCCTGTCCAAGCAAGCTCAAATTATATAAATTCAGATGAAGATTTAAARCAACAATTTGACCATGCT
TTAAGTAATGCTCGARAAGTTCTTGCAAAAGAAAATGGTAAAAATTTAGATGARARACAAATTCAGGGACTCAAACAAGT
GATTGAGGATACTAAAGATGCTTTAAATGGTATCCAACGTTTATCAAARGCTAAAGCTAAAGCAATTCAATACGTACAAT
CTTTATCTTATATCAATGATGCACAGCGTCATATTGCTGAAARATAATATTCACAACTCTGATGATTTATCATCTTTAGCA
AATACATTATCTAAAGCTAGTGATTTAGATAATGCAARTGAAAGACTTACGAGATACTATAGAAAGTAATTCAACTTCTGT
TCCAAATAGTGTGAATTATATTAATGCTGATAAGAATTTACAAATTGAATTTGATGAGGCGCTACAACARAGCAAGTGCAA
CAAGTTCTAARARACTTCAGARAATCCAGCAACGATTGAAGAAGTATTAGGTCTTAGTCAAGCCATTTACGATACAAARAAT
GCATTAAATGGTGAACAACGACTTGCAACTGAGAAGAGCAAAGATCTAARATTAATARAAGGATTAAAAGATTTAAATAR
AGCACAACTTGAAGATGTCACAAACAAGGTAAATTCAGCAAATACTTTAACAGAGTTATCTCAGCTCACTCAATCAACGT
TAGAATTAAACGATAARATGAAATTATTGAGAGATAAGCTTAAAACTTTAGTAAATCCTGTTAAAGCAAGTTTAAATTAT
AGAAACGCTGATTATAATTTAAAACGTCAATTTAACAAAGCTTTAAAAGAAGCTAAAGGCGTATTAAATAAAAATAGCGG
TACAAATGTCAATATCAATGACATTCAACATCTTTTAACACAAATAGATAATGCTAAAGACCAATTAAATGGTGAACGAC
GTCTAAAAGAACATCAACAAAAATCTGAAGTATTTATTATTAAAGAATTAGATATACTTAATAATGCTCAARAAAGCTGCA
ATAATTAATCAGATTAGAGCGTCTAAAGACATTAAAATAATTAATCARATCGTTGATAATGCAATAGAATTAAATGATGC
TATGCAAGGTTTAARAGAACATGTAGCTCAATTAACAGCAACTACAAAAGACAACATTGAATATTTAAATGCTGATGAAG
ACCATAAATTACAATATGATTACGCTATCAACTTAGCGAATAATGTTCTTGACAAAGAAAACGGTACAAATAARGACGCT
AATATCATAATTGGAATGATTCAARACATGGATGATGCTAGAGCACTTCTAAATGGAATTGAAAGACTTAAAGATGCTCA
AACAMAAGCACATAATGACATTAAAGATACGCTCAAACGTCAACTTGATGAAATTGAACACGCTAATGCAACATCAAATT
CTAAAGCTCAAGCTAAACAAATGGTAAATGAGGAAGCTAGARAAGCGCTTTCTAATATTAATGACGCAACATCAAATGAT
TTAGTTAATCAAGCAAAAGATGAAGGGCAATCTGCAATTGAACACATACATGCAGATGAATTACCTAAAGCAARACTAGA
TGCTAATCAAATGATTGACCAAAAAGTTGAAGATATAAATCACTTAATTAGTCAAAATCCAAACTTATCAAATGAAGAAA
AAAATAAACTAATATCTCAAATTARTAAGTTAGTARATGGAATTAAGAATGAAATTCAACAAGCTATAAACAAACAACAA
ATAGAAAATGCTACAACAAAACTAGATGAAGTCATTGAAACTACTARAAAATTAATTATCGCCAAAGCAGAAGCTAAACA
AATGATARAAGAGTTATCACAAAAGAAACGAGATGCAATAAATAACAACACTGATTTAACACCTTCTCAAAAGGCACATG
CTTTAGCAGATATTGATAAAACAGAAAAAGATGCACTTCAACATATCGAARATTCTAATTCAATTGATGATATCAATAAC
AATAAAGAGCATGCATTTAATACTTTAGCTCATATCATTATTTGGGATACTGATCAGCAACCATTAGTTTTTGAACTACC
TGAATTGAGCCTTCAAAATGCTCTAGTAACAAGTGAGGTGGTTGTTCACAGAGATGAAACTATTTCATTAGAATCTATAA
TTGGAGCTATGACTTTAACTGATGAACTTAAAGTCAATATTGTTTCATTACCGAACACTGATAAAGTAGCTGATCACCTA
ACCGCTAAAGTTAAGGTTATTTTAGCTGATGGCTCATATGTCACTGTAAATGTTCCAGTCAAAGTTGTAGAAARAGAATT
ACAAATAGCTAAAAAGGATGCTATAAAARACAATTGATGTTCTGGTAARACAAAAAATCAAAGATATAGATTCTAATAACG
AATTAACGTCTACTCAACGTGAAGATGCAAAAGCTGAAATTGAARAGATTGAARAAGCAAGCCATCGATAAAGTGAATCAT
TCAAAATCGATTAAAGATATTGAAACAGTARAACGAACTGATTTTGAAGAAATAGATCAGTTTGATCCTAAACGCTTTAC
GCTARATAAAGCTAAAAAGGATATCATTACTGATGTTAATACTCAAATCCARAATGGTTTCAAAGAAATTGAAACAATAA
AAGGTTTAACTTCTAATGAAAARACTCAGTTTGATAAACAATTAACTGCACTACARAAAGAATTTTTAGAAARARGTCGAG
CATGCTCATAATTTAGTAGAATTAAATCAATTACAACAAGAGTTTAATAATAGATATAAACATATTTTAAACCAAGCACA
TTTACTAGGTGAAAAACATATAGCAGAARCATAAATTAGGATATGTTGTAGTAAACAAAACTCAGCAAATACTARATAATC
AATCTGCTTCTTACTTTATAAAACAATGGGCACTTGATAGAATTAAACAAATTCAACTAGARACGATGAATTCAATTCGT
GGTGCGCATACCGTACAAGATGTACACAAAGCATTATTACAAGGTATAGAGCAAATCTTGAAAGTARATGTAAGTATTAT
AAATCAATCTTTCAACGATTCCTTGCATAACTTTAATTATCTTCATTCAAAATTTGATGCTAGATTAAGAGAAARGGATG
TTGCAARCCATATCGTACAAACTGAAACATTCAAAGAAGTTCTAAAAGGAACGGGTGTTGAACCAGGTAAAATCAACAAA
GAAACACAGCAACCAAAACTTCATAAGAATGATAATGATAGCCTATTCAAACATTTAGT TGATAATTTCGGCAAAACTGT
AGGTGTTATTACATTAACTGGTTTACTTTCTAGTTTCTGGTTAGTTTTGGCTARAAGACGTAAAAAAGAAGAAGAAGAAA
AACAATCGATAAAAAATCATCACAAAGATATTCGTCTTTCAGATACTGATAAAATAGATCCAATTGTAATAACTAAGCGT
AAAATAGATAAAGAAGAACAAATTCAAAACGATGACAAACATTCAATTCCAGTTGCTAAACATAAGAAATCTAAAGAAAA
GCAATTGAGTGARGAGGATATTCATTCAATCCCCGTCGTTAAGCGTAAACARAACAGTGATAACAARGATACAAAACAGA
AGAAAGTTACTTCTAAAAAGAAGAAAACGCCTCAGTCAACTAARAAAGTTGTAAARACCAARAAGCGTTCTAAAAAG

SEQ ID NO:49 polynucleotide sequence

ATGAGAGATAAGAAAGGACCGGTARATAAAAGAGTAGATTTTCTATCAAATAAATTGAATAAARTATTCAATAAGAAAATT
TACAGTTGGAACAGCATCTATTTTAATTGGCTCACTAATGTATTTGGGAACTCAACAAGAAGCAGAAGCAGCTGARAACA
ATATTGAGAATCCAACTACATTARAAGATAATGTCCAATCAARAGAAGTGAAGATTGAAGAAGTAACAAACAAAGACACT
GCACCACAAGGTGTAGAAGCTAAATCTGAAGTAACTTCAAACAAAGACACAATCGAACATGAAGCATCAGTAAAAGCTGA
AGATATATCAARAAAAGGAGGATACACCAAARAGAAGTAGCTAATGTTGCTGAAGTTCAGCCGARATCGTCAGTCACTCATA
ACGCAGAGGCACCTAAGGTTAGAAAAGCTCGTTCTGTTGATGAAGGCTCTTTTGATATTACAAGAGATTCTAAAAATGTA
GTTGAATCTACCCCAATTACAATTCAAGGTAAAGAACATTTTGAAGGTTACGGAAGTGTTGATATACAAAAAAACCCAAC
AGATTTAGGGGTATCAGAGGTAACCAGGTTTAATGTTGGTAATGAAAGTAATGGTTTGATAGGAGCTTTACAATTAAARA
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ATAARATAGATTTTAGTAAGGATTTCAATTTTARAGTTAGAGTGGCAAATAACCATCAATCAMATACCACAGGTGCTGAT
GGTTGGGGGTTCTTATTTAGTAAAGGAAATGCAGAAGAATATTTAACTAATGGTGGAATCCTTGGGCGATAAAGGTCTGGT
AAATTCAGGCGGATTTARAATTGATACTGGATACATTTATACAAGTTCCATGGACAAAARCTGAAAAGCAAGCTGGACAAG
GTTATAGAGGATACGGAGCTTTTGTGAAAAATGACAGTTCTGGTAATTCACAAATGGTTGGAGAAAATATTGATAAATCA
ARAARCTAATTTTTTAAACTATGCGGACAATTCAACTAATACATCAGATGGARAGTTTCATGGGCAACGTTTAAATGATGT
CATCTTAACTTATGTTGCTTCAACTGGTAAAATGAGAGCAGAATATGCTGGTAARACTTGGGAGACTTCAATAACAGATT
TAGGTTTATCTAAAAATCAGGCATATAAT TTCTTAATTACATCTAGTCAAAGATGGGGCCTTAATCAAGGGATARATGCA
AATGGCTGGATGAGAACTGACTTGAAAGGTTCAGAGTTTACT TTTACACCAGAAGCGCCAAAAACAATAACAGAATTAGA
AAAAMDAGTTGAAGAGATTCCATTCAAGAAAGAACGTAAATTTAATCCGCATTTAGCACCAGGGACAGAARAAGTAACAA
GAGAAGGACAARAAGGTGAGAAGACAATAACAACACCAACACTAARAAATCCATTAACTGGAGARATTATTAGTAAAGET
GAATCGAAAGAAGAGATCACAAAAGATCCGATTAATGAATTAACAGAATACGGACCAGARAACGATAGCACCAGGTCATCG
AGACGAATTTGATCCGAAGTTACCAACAGGAGAGAAAGAAGAAGTTCCAGGTAAACCAGCGAATTAAGAATCCAGARACAG
GAGACGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGTGTAACAAAATATGGACCTGTAAAAGCGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGAA
ATTCCATTCGAGAAAGAACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGAACAGARARAGTAACAAGAGAAGGACARAAAGG
TGAGAAGACAATAACGACACCAACACTAAARAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGAAAGAAGAGA
TCACAAAAGATCCGATTAATGAATTAACAGAATACGCACCTGAAACAATAGCGCCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCG
AAGTTACCAACAGGAGAGAAAGAAGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAATTAAGAATCCAGARACAGGAGACGTAGTTAGACC
GCCGGTCGATAGCGTAACARAATATGGACCTGTAAARGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGARATTCCATTCAAGAARG
AACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGGACAGAAAAAGTAACAAGAGAAGGACAAAAAGGTGACGAAGACAATAACG
ACGCCAACACTAARAAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGAAAGAAGAAATCACAAAAGATCCGAT
TAATGAATTAACAGAATACGGACCAGAAACGATAACACCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCGAAGTTACCAACAGGAG
AGARAAGAGGAAGTTCCAGGTARACCAGGAATTAAGAATCCAGAAACAGGAGATGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGCGTA
ACAARATATGGACCTGTAARAGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGARATTCCATTCGAGAAAGAACGTAAATTTAATCC
TGATTTAGCACCAGGGACAGAAAAAGTAACAAGAGAAGGACARAAACGTGCAGAAGACAATAACGACGCCAACACTAAAAR
ATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGAAAGAAGAAATCACAAAAGATCCAGTTAATGAATTAACAGAR
TTCGGTGGCGAGAAAATACCGCAAGGTCATAAAGATATCTTTGATCCAAACTTACCAACAGATCAAACGGAAAAAGTACE
AGGTARACCAGGAATCAAGAATCCAGACACAGGAAAAGTGATCGAAGAGCCAGTGGATGATGTGATTAAACACGGACCAA
AAACGGGTACACCAGAAACAARAACAGTAGAGATACCGTTTGAAACAAAACGTCAGTTTAATCCAAAATTACAACCTGGT
GAAGAGCGAGTGAAACAAGAARGGACAACCAGGAAGTAAGACAATCACAACACCAATCACAGTGAACCCATTAACAGGTGA
ARAAGTTGGCGAGGGTCAACCAACAGAAGAGATCACAAAACAACCAGTAGATAAGATTGTAGAGTTCGGTGGAGAGAAAC
CARAAGATCCAAAAGGACCTGARAACCCAGAGAARGCCGAGCAGACCAACTCATCCAAGTGGCCCAGTAAATCCTARCAAT
CCAGGATTATCGAAAGACAGAGCAAAACCAAATGGCCCAGTTCATTCAATGGATARANATGATARAGTTAAAAAATCTAL
AATTGCTAAAGAATCAGTAGCTAATCAAGAGAAAAAACGAGCAGAATTACCAAAAACAGGTTTAGAAAGCACGCAAAAAG
GTTTGATCTTTAGTAGTATAATTGGAAT TGCTGGATTAATGTTATTGGCTCGTAGAAGARAGAATTAA

SEQ ID NO:50 polynucleotide sequence

ATGGGCAAACGTAGACAAGGTCCTATTAATAAARAAGTGGATTTTTTACCTAACAAATTAAACAAGTATTCTATAAGAAA
ATTCACTGTTGGTACGGCCTCAATATTACTTGGTTCGACACT TATTTTTGGAAGTAGTAGCCATGAAGCGAAAGCTGCAG
ARGAARAACAAGTTGATCCAATTACACAAGCTAATCAAAATGATAGTAGTGAAACATCACTTGAAAACACAAATCAACCT
ACTGTARACAATGAAGCACCACAGATGTCTTCTACATTGCAAGCAGAAGAAGGAAGCAATGCAGAAGCACCGAATGTTCC
AACTATCAAAGCTAATTCAGATAATGATACACAARACACAATTTTCAGAAGCCCCTACAAGAAATGACCTAGCTAGAARAG
AAGATATCCCTGCTGTTTCTAAAAACGAGGAATTACAATCATCACAACCAAACACTGACAGTARAATAGAACCTACAACT
TCAGAACCTGTGAATTTAAATTATAGTTCTCCGTTTATGTCCTTATTAAGCATGCCTGCTGATAGTTCATCCAATAACAC
TARAAATACAATAGATATACCGCCAACTACGGTTAAAGGTAGAGATAATTACGAT TTTTACGGTAGAGTAGATATCCAAA
GTAATCCTACAGATTTAAATGCGACAAATTTAACGAGATATAATTATGGACAGCCACCTGGTACAACAACAGCTGGTGCA
GTTCAATTTAAARATCAAGT TAGTTTTGATAAAGATTTCGACTTTAACATTAGAGTAGCAAACAATCGTCAAAGTAATAC
AACTGGTGCAGATGGTTGGGGCTTTATGTTCAGCAAGAAAGATGGGGATGATTTCCTAAAAAACGGTGGTATCTTACCTG
AAAAAGGTACACCTAGTGCAGCTGGTTTCAGAATTGATACAGGATATTATAATAACGATCCATTAGATAAAATACAGAAA
CAAGCTGGTCAAGGCTATAGAGGGTATGAGACATTTGTTAAAAATGACTCCCAAGGTAATACTTCTAAAGTAGGATCAGE
TACTCCATCAACAGATTTTCTTAACTACGCAGATAATACTACTAATGATTTAGATGGTAAATTCCATGGTCARAAATTAR
ATAATGTTAATTTGAAATATAATGCTTCAAATCAAACT TTTACAGCTACTTATGCTGGTAAAACTTGGACGGCTACGTTA
TCTGAATTAGGATTGAGTCCAACTGATAGTTACAATTTTTTAGTTACATCAAGTCAATATGGARATGGTAATAGTGGTAC
ATACGCAGATGGCGTTATGAGAGCTCATTTAGATGGTGCAACATTGACATATACTCCTARAGCAGTCGATGGAGACCCAA
TTACATCAACTAAGGAAATACCATTTAATAAAAAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAAAAAGTCGTT
CAARAAGGTGAACCAGGAATTGAARCAACAACAACACCAACTTATGTCAATCCTAATACTGGAGAARRAGTAGGTGAAGE
CACACCTACAACAAAGATCACTAAACAACCAGTGGATGAAATCGTTCATTATGGTGGCCAAGARATCAAGCCAGGACATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCGAAAGGTAGTCAAACAACGCAACCAGGTAAGCCAGGAGTTAAAAATCCTGATACA
GGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGA
AATTCCATTCGACAAGAAACGTGAATTCAATCCTGATTTARAACCAGGTGAAGAGCGTGTTAAACAAAAAGGTCAACCAG
GAACAAAAACAATTACAACACCARCAACTAAGAACCCATTAACAGGGGAAAMAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAAAA
ATAACAARACAACCAGTAGATGAAATCACAGAATATGGTGGCGAAGARATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCC
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GAACGCACCGAAAGGTAGCCAAGAGGACGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTAARRAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACAC
CACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAA
AAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAGAAAGTCGTTCAARAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTAC
AACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAAAAAGT TGGCGAAGGTGAACCARCAGAARAAATAACAAAACAACCAG
TGGATGAAATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCGAACGCACCGAAAGGT
AGCCAAGAGGACGTTCCAGGTAAGCCAGGAGTTAAAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGT
GACAARATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCATTCGACAAGAAACGTGAATTCAATC
CTGATTTAAAACCAGGTGAAGAGCGTGTTAAACAAARAGGTGAACCAGGAACAAARACAATTACAACACCAACAACTAAG
AACCCATTAACAGGGGAAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGARAAAGTAACAARACAACCAGTGGATGARATCGTTCA
TTATGGTGGCGAAGARATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCAAATGCACCGAAAGGTAGCCAAGAAGACGTTC
CAGGTAAACCAGGAGTTAARAAACCCTGATACAGGCGAAGTAGTTACTCCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCA
GTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAAAAACGCCGAATTTGATCCARACTTAGCGCCAGE
TACAGAGAAAGTCGTTCAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAG
AAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAAAAATAACARAACAACCAGTGGATGAGATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAA
ATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCGAACGCACCGARAGGTAGTCAAACARCGCAACCAGGTAAGCCAGGAGT
TAAAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACAARATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGA
TTACGTCAACGGAAGAMATTCCGTTTGATAAAAAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAGAAAGTCGTT
CAAARAGGTGAACCAGGAACAAAARCAATTACAACGCCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAAAAAGTTGGCGAAGG
TGAACCAACAGAAAARATAACAAAACAACCAGTGGATGAGAT TGTTCATTATGGTGGTGAACAAATACCACAAGGTCATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCTGTAGATAGTAAAACTGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTAAAAATCCTGATACA
GGTGAAGTTGTTACCCCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCGARAGTTGGTAATCCAATCACATCAACGGAAGA
GATTCCATTTGATAAGAAACGTGTATTTAATCCTGATTTAAAACCAGGTGAAGAGCGCGTTAAACAAARAGGTGAACCAG
GAACAAAAACAATTACAACACCAATATTAGTTAATCCTATTACAGGAGAAAAAGTTGGCGAAGGTAAATCAACAGAAARA
GTCACTAAACAACCTGTTGACGAAATTGTTGAGTATGGTCCAACAARAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAA
ACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGCAGAACCAGGTARACCAGCGE
ARCCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTARACCAGCGCGAACCAGGTAAACCAGCGCAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGT
ACGCCAGCAGAACCAGGTARACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGT
AGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAACACAATCAG
GTGCACCAGAACAACCAAATAGATCAATGCATTCAACAGATAATAAAAATCAATTACCTGATACAGGTGAARATCGTCAR
GCTAATGAGGGAACTTTAGTCGGATCTCTATTAGCAAT TGTCGGATCATTGTTCATATTTGGTCGTCGTAAAAAAGGTAR
TGAAAAATAA

SEQ ID NO:51 polynucleotide sequence
ATGAAGAAACTATATACATCTTATGGCACTTATGGATTTTTACATCAAATAARAATCAATAACCCGACCCATCAACTATT
CCARTTTTCAGCATCAGATACTTCAGTTATTTTTGAAGAAACTGATGGTGAGACTGTTTTAAAATCACCTTCAATATATG
-ARGTTATTAAAGAAATTGGTGAATTCAGTGAACATCATTTCTATTGTGCAATCTTCAT TCCTTCAACAGAAGATCATGCA
TATCAACTTGAAAAGARACTGATTAGTGTAGACGATAATTTCAGARACT TTGGTGGCTTTAAAAGCTATCGTTTGTTAAG
ACCTGCTAAAGGTACAACATATARAATTTATTTCGGATTTGCTGATCGACATGCATACGAAGACTTTAAGCAATCTGATG
CCTTTAATGACCATTTTTCAAAAGACGCATTAAGTCATTACTTTGGTTCAAGCGGACAACATTCAAGT TATTTTGAAAGA
TATCTATACCCAATAAAAGAATAG

SEQ ID NO:52 polynucleotide sequence
ATGTATTTATATACATCTTATGGGACTTACCAATTTTTAAATCAAATTAAACTTAATCATCAAGAACGTAGTTTATTTCA
ATTTTCCACTAATGATTCCTCAATAATCTTAGAAGAGTCTGAGGGAAAATCAATCTTAAAACATCCTAGTGCATATCAAG
TGATTGATAGCACAGGTGAATTTAACGAACATCATTTTTATAGTGCTATTTTTGTCCCTACATCTGAAGATCATCGTCAA
CAGCTAGAGAAARAATTATTACTCGTAGACGTACCTTTAAGAAATTTTGGTGGTTTTARAAGCTATCGTTTATTAAAACC
CACTGAGGGGTCTACCTACAAAATTTACTTTGGTTTTGCAAATCGAACAGCATATGAAGAT TTCAAAGCTTCTGATATAT
TTAATGAAAACTTTTCARAAGATGCATTGAGCCAATACTTTGETGCTAGTGGTCAACATTCTAGCTACTTTGARAGATAT
TTATATCCAATAGAAGATCATTAA

SEQ ID NO:53 polynucleotide sequence

ATGATTAACAGGGATAATAAAAAGGCAATAACARAAAAGGGTATGATTTCAAATCGCTTAAACAAATTTTCGATTAGAAA
GTATACTGTAGGAACTGCATCGATTTTAGTAGGTACGACATTGATTTTTGGTCTAGGGAACCAAGAAGCTAAAGCTGCTG
ARRACACTAGTACAGAAAATGCGAAACAAGATGATGCAACGACTAGTGATAATAAAGAAGTAGTGTCGGAAACTGAAAAT
AATTCGACAACAGRAARTGATTCAACAAATCCAATTAAGAAAGAAACARATACTGATTCACAACCAGAAGCTAAAGAAGA
ATCAACTACATCAAGTACTCAACAACAGCAARATAACGTTACAGCTACAACTGAAACTAAGCCTCAAAACATTGAAAAAG
AAARTGTTAAACCTTCAACTGATAAAACTGCGACAGAAGATACATCTGTTATTTTAGAAGAGAAGAAAGCACCARATTAT
ACAAATAACGATGTAACTACAAAACCATCTACAAGTGAAATTCAAACARAACCAACTACACCTCAAGAATCTACAAATAT
TGAAAATTCACAACCGCAACCAACGCCTTCAAAAGTAGACAATCAAGTTACAGATGCAACTAATCCAAAAGAACCAGTAA
ATGTGTCAAAAGAAGAACTTAAAARTAATCCTGAGAAATTAAAAGAATTAGT TAGAAATGATAACAATACAGATCGTTCA
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ACTAAACCAGTTGCTACAGCTCCAACAAGTGTTGCACCARAACGATTARATGCGAARATGCGTTTTGCAGTTGCACAACC
AGCAGCAGTTGCTTCAAATAATGTAAATGACTTAATTACAGTTACGAAACAGACGATCARAGTTGGCGATGGTAAAGATA
ATGTGGCAGCAGCGCATGACGGTAAAGATATTGAATATGATACAGAGTTTACAATTGACAATAAAGTCAAAARAGGCGAT
ACAATGACGATTAATTATGATAAGAATGTAATTCCTTCGGATTTAACAGATAAAAATGATCCTATCGATATTACTGATCC
ATCAGGAGAGGTCATTGCCARAGGAACATTTGATAAAGCGACTAAGCAAATCACATATACATTTACAGATTATGTAGATA
AATATGAAGATATAAAAGCACGTTTAACTTTATACTCATATATTGATAAGCAAGCAGTACCTAATGAAACTAGTTTGAAT
TTAACGTTTGCAACAGCAGGTAAAGAAACTAGCCAAAACGTTTCTGTTGATTATCAAGACCCAATGGTTCATGGTGATTC
AAACATTCAATCTATCTTTACAAAGTTAGATGAAARCAAACAAACTATTGAACAACARATTTATGTTAATCCTTTGARAA
AAACAGCAACTAACACTAAAGTTGATATAGCTGGTAGTCAAGTAGATGATTATGGAAATATTAAACTAGGAAATGGTAGT
ACCATTATTGACCAAAATACAGAAATAARAGTTTATAAAGTTAACCCTAATCAACAATTGCCTCAAAGTAATAGAATCTA
TGATTTTAGTCAATACGAAGATGTAACAAGTCAATTTGATAATAAAARATCATTTAGTAATAATGTAGCAACATTGGATT
TTGGTGATATTAATTCAGCCTATATTATCAAAGTTGTTAGTAAATATACACCTACATCAGATGGCGAACTAGATATTCCT
CAAGGTACTAGTATGAGAACAACTGATAAATATGGTTATTATAATTATGCAGGATATTCAAACTTCATCGTAACTTCTAA
TGACACTGGCGGTAGCGACGGTACTGTTARAACCTGAAGARAAGTTATACAAAATTGGTGACTATGTATGGGAAGACGTTGE
ATAAAGACGGTGTCCAAGGTACAGATTCGAAAGAAAAGCCAATGGCAAACGTTTTAGTTACATTAACTTACCCGGACGGT
ACTACAAAATCAGTAAGAACAGATGCTAACGGTCATTATGAATTCCCTGCTTTGAAAGACGGAGAAACTTATACAGTTAA
ATTCGAAACGCCAGCTGGATATCTTCCAACAAAAGTAAATGGAACAACTGATGGTGAAARAGACTCAAATGGTAGTTCTA
TAACTGTTAAAATTAATGGTAAAGATGATATGTCTTTAGACACTGGTTTTTATAAAGAACCTAAATATAATCTTGGTGAC
TATGTATGGGAAGATACAAATAAAGATGGTATCCAAGATGCTAATGAACCTGCTATCAAAGATGTTAAGGTTACATTAAA
AGATAGTACTGGARAAGTTATTGGTACAACTACTACTGATGCCTCGGGTAAATATAAATTTACAGATTTAGATAATGGTA
ACTATACAGTAGAATTTGAAACACCAGCAGGTTACACGCCAACGGTTAAARATACTACAGCTGAAGATAAAGATTCTAAT
GGTTTAACAACAACAGGTGTCATTARAGATGCAGATAATATGACATTAGACAGTGGTTTCTATAARACACCAAAATACAG
TTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACACTAATARAGACGGTAAACAAGATTCAACTGAARRAGGTATCARAGATGTTAAAG
TTACTTTATTAAATGAAAAAGGCGAAGTAATTGGAACAACTAAAACAGATGAAAATGGTAAATATCGTTTCGATAATTTA
GATAGCGGTAAATACAAAGTTATTTTTGAAAAGCCTGCTGGCTTARCACAAACAGTTACAAATACAACTGAAGATGATAA
AGATGCCGATGGTGGCGAAGT TGACGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCATACTTGATAACGGATACTTCGAAGAAG
ATACATCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGA
CTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACT CAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATT
CAGACAGTGACTCAGACTCAGATAGCCACTCAGACTCAGACAGTCACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGE
GACTCAGATTCGGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCGGACTCAGATGCAGGAAAACATACACCTGTTARACCAATGAGTACTA
CTAAAGACCATCACAATAAAGCAAAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAATAACGGCTCAAATAACGCAACCTTATTT
GGTGGATTATTTGCAGCATTAGGTTCATTATTGTTATTCGGTCGTCGCAAAAAACAAAACARATAA

SEQ ID NO:54 polynucleotide sequence

ATGATTAATAAAAAAAATAATTTACTAACTAAARAGANACCTATAGCARATARATCCAATARATATGCAATTAGAAAATT
CACAGTAGGTACAGCGTCTATTGTAATAGCTGCAACATTATTGTTTGGTTTAGGTCATAATCAGGCCAAAGCCGAGGACA
ATTCAGTACAAGACGTTAAAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGCAATCATCAGTCTAGTGATGAAGAAAAG
AATGATGTGATCAATAATAATCAGTCAATAAACACCGACGATAATAACCAAATAATTARAAAAGAAGAAACGAATAACTA
CGATGGCATAGARAAACGCTCAGAAGATAGAACAGAGTCAACAACAAATGTAGATGAAAACGAAGCAACATTTTTACAAA
AGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTAAAAGAATCCTCATCAGTCGAATCCTCAAATTCATCAATT
GATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATAAATAGAGAAGAATCTGTTCAAACAAGTGATAATGTAGAAGATTCACA
CGTATCAGATTTTGCTAACTCTAARATAAAAGAGAGTAACACTGAATCTGGTAAAGAAGAGAATACTATAGAGCAACCTA
ATAAAGTAAAAGAAGATTCAACAACAAGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATAGATGAAAAARTTTCAAATCAAGATGAG
TTATTAAATTTACCAATAAATGAATATGAAAATAAGGCTAGACCATTATCTACAACATCTGCCCAACCATCGATTAAACG
TGTAACCGTAAATCAATTAGCGGCGGAACAAGGTTCGAATGTTAATCATTTAATTAAAGTTACTGATCAAAGTATTACTG
AAGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTAAAGCACATGATGCTGAAAACTTAATCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGAT
GATAAGGTGAAATCTGGTGATACGATGACAGTGGATATAGATAAGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTAC
AATACCAAAAATARAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACAAAAATAAACARATCACCTATA
CTTTTACAGATTATGTAGATAAGTATGAAAATATTAAAGCACACCTTAAATTAACGTCATACATTGATAAATCAAAGGTT
CCARATAATAATACCAAGTTAGATGTAGAATATAAAACGGCCCTTTCATCAGTARATAAAACAATTACGGTTGAATATCA
AAGACCTAACGAAAATCGGACTGCTAACCTTCAAAGTATGTTTACAAACATAGATACGAAAAATCATACAGTTGAGCAAA
CGATTTATATTAACCCTCTTCGTTATTCAGCCAAGGAAACARATGTAAATATTTCAGGGAATGGTGATGAAGGTTCAACA
ATTATAGACGATAGCACAATAATTAAAGT TTATAAGGTTGGAGATAATCAARATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGA
TTACAGTGAATATGAAGATGTCACARATGATGATTATGCCCAATTAGGAAATAATAATGATGTGAATATTAATTTTGGTA
ATATAGATTCACCATATATTATTAAAGTTATTAGTAAATATGACCCTAATAAGGATGAT TACACGACTATACAGCAAACT
GTGACAATGCAGACGACTATAAATGAGTATACTGGTGAGT TTAGAACAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTAC
AAGTTCAGGTCAAGGACAAGGTGACTTGCCTCCTGAAAAAACTTATAAAATCGGAGATTACGTATGGGAAGATGTAGATA
AAGATGGTATTCAAAATACARATGATAATGAAAAACCGCTTAGTAATGTATTGGTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACT
TCARAATCAGTCAGAACAGATGAAGATGGGAAATATCAATTTGATGGATTGARARACGGATTGACTTATAAAATTACATT
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CGAAACACCTGAAGGATATACGCCGACGCTTARACATTCAGGAACAAATCCTGCACTAGACTCAGAAGGTAATTCTGTAT
GGGTAACTATTAATGGACAAGACGATATGACGATTGATAGTGGATTTTATCAAACACCTAAATACAGCTTAGGGAACTAT
GTATGGTATGACACTAATAAAGATGGTATTCAAGGTGATGATGARARAGGAATCTCTGGAGTTAAAGTGACGTTAARAGA
TGAAAACGGAAATATCATTAGTACAACTACAACCGATGAAAATGGAARGTATCAATTTGATAATTTAAATAGTGGTAATT
ATATTGTTCATTTTGATAAACCTTCAGGTATGACTCAAACAACAACAGATTCTGGTGATGATGACGAACAGGATGCTGAT
GGGGAAGAAGTTCATGTAACAATTACTGATCATGATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAATCGGATTC
CGATAGTGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAG
ATTCAGACAGCGACTCGGATTCTGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGAC
AGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTC
AGATTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAG
ACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCCGATAGCGAC
TCAGACTCGGATAGTGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCGGATTCCGATAGTGATTCAGACTC
AGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAACGACTCAGATTTAGGCAATAGCTCAGATAAGAGTACAA
AAGATAAATTACCTGATACAGGAGCTAATGRAGATTATGGCTCTAAAGGCACGTTACTTGGAACTCTGTTTGCAGGTTTA
GGAGCGTTATTATTAGGGAAACGTCGCAAAAATAGARAAAATAAARAATTAA

SEQ ID NO:55 polynucleotide sequence
ATGTCTAATAATTTTAAAGATGACTTTGAAAAAAATCGTCAATCGATAGACACAAATTCACATCAAGACCATACGGAAGA
TGTTGAAAAAGACCAATCAGAATTAGAACATCAGGATACAATAGAGAATACGGAGCAACAGTTTCCGCCAAGAAATGCCC
AAAGAAGAAAAAGACGCCGTGATTTAGCAACGAATCATAATAAACAAGTTCACAATGAATCACAAACATCTGAAGACAAT
GTTCAAAATGAGGCTGGCACAATAGATGATCGTCAAGTCGAATCATCACACAGTACTGAAAGTCAAGAACCTAGCCATCA
AGACAGTACACCTCAACATGAAGAGGAATATTATAATAAGAATGCTTTTGCAATGGATARATCACATCCAGAACCAATCG
AAGACAATGATAAACACGAGACTATTAAAGATGCAGAAAATAACACTGAGCATTCAACAGTTTCTGATAAGAGTATAGCT
GAACAATCTCAGCAACCTAAACCATATTTTGCAACAGGTGCTAACCAAGCAAATACATCAAAAGATAAACATGATGATGT
AACTGTTAAGCAAGACAAAGATGAATCTAAAGATCATCATAGTGGTARAAAAGGCGCAGCAATTGGTGCTGGAACAGCGG
GTGTTGCAGGTGCAGCTGGTGCAATGGGTGTTTCTAAAGCTAAGAAACATTCAAATGACGCTCARAACAAAAGTAATTCT
GACAAGTCGAATAACTCGACTGAGGATAAAGCGTCTCAAGATAAGTCTAAAGATCATCATAATGGCARARAAGGTGCAGC
GATCGGTGCTGGAACAGCAGGTTTGGCTGGAGGCGCAGCAAGTAAAAGTGCTTCTGCCGCTTCAAAACCACATGCCTCTA
ATAATGCAAGCCAAAACCATGATGAACATGACAATCATGACAGAGATAAAGAACGTAAARAAGGTGGCATGGCCARAGTA
TTGTTACCATTAATTGCAGCTGTACTAATTATCGGTGCATTAGCGATATTTGGAGGCATGGCATTAAACAATCATAATAR
TGGTACARAAGAAAATAAAATCGCGAATACAAATAAAAATAATGCTGATGAAAGTAAAGACAAAGACACATCTAAAGACG
CTTCTAAAGATAAATCARAATCTACAGACAGTGATAAATCARAAGAGGATCAAGACAARGCGACTAARGATGAATCTGAT
AATGATCAAAACAACGCTAATCAAGCGAACAATCAAGCACAAAATAATCAAAATCAACAACAAGCTAATCARAATCAACA
ACAGCAACAACAACGTCAAGGTGGTGGCCAAAGACATACAGTGAATGGTCAAGAAAACTTATACCGTATCGCAATTCAAT
ACTACGGTTCAGGTTCACCGGAAAATGTTGAAAAAATTAGACGTGCCAATGGTTTAAGTGGTAACAATATTAGAAACGGT
CAACAAATCGTTATTCCATAA

SEQ ID NO:56 polynucleotide sequence
GTGATTGAATTAATTAAAATGGAAGGGATGATAGTTGTGTCTAATAATAATTTTARAGATGATTTCGAAAAGAATCGTCA
ATCTATTAATCCAGACGAACAGCAAACAGAATTAAAAGAAGATGATAARACAAATGAAAATAARAAAGAAGCTGACTCTC
AARACAGTTTATCTAATAACTCAAATCAACAATTTCCTCCGAGAAATGCCCAACGACGARARAGACGTAGAGAGACAGCA
ACTAATCAAAGCAAACAACAAGACGACAAACATCAAAAAAATAGTGACGCTAAAACTACAGARGGTTCATTAGATGACCG
TTATGACGAAGCACAGTTACAGCAACAACATGATAAATCGCAACAACAAAATAAAACTGAAAAACAATCACAAGATAATA
GAATGAAAGATGGARAAGATGCAGCTATTGTARATGGAACATCTGAGTCACCAGAACATAAATCAARATCAACACAAAAT
AGACCCGGCCCTAARAGCTCAACAACAAAAGCGTAAATCAGAAAGTACGCAATCARAACCGTCAACAAACAARGATARAAA
AGCAGCTACAGGTGCTGGAATAGCTGGTGCAGCTGGTGTTGCTGGTGCAGCAGAAACATCCAAACGTCATCATAATAAAA
AAGATARACAAGATTCTAAACACTCAAACCATGAGAATGACGAAARATCTGTTARAAAATGATGACCAAAAGCAATCTAAR
AAAGGCARAAAAGCAGCAGTCGGTGCTGGCGCAGCTGCAGGAGTTGGTGCGGCTGGTGTTGCGCATCATAATAATCAAAR
TAAARCATCATAATGAGGARAAAAATTCTAATCAARACAATCAGTACAATGACCAATCAGAAGGTAAGAAAAAAGGTGGTT
TCATGAAAATCTTGTTACCACTTATAGCAGCCATTCTTATTCTAGGTGCAATAGCAATATTCGGTGGTATGGCTCTAAAT
AATCACAACGATAGTARAAGTGATGACCAAAARATAGCGAATCARAGTAAGAAAGACTCAGATARAAAAGATGGTGCGCA
ATCCGAAGATAACAAAGACAAAAAATCTGATAGTAACAAAGACAAAAAAT CTGATTCTGATARGAACGCAGATGATGACT
CTGATAATAGTTCCTCAAATCCTAACGCTACTTCAACTAATAATAACGATAATGTAGCCAATAATAACTCAAATTATACA
AACCAAAATCAACAAGATAATGCAAACCAAAATAGCAATAATCAACAGGCAACTCAAGGTCAACAATCACATACAGTATA
CGGTCAAGARAACTTATATCGTATCGCCATACAATATTATGGAGAAGGAACTCAAGCTAACGTAGATAAAATTARACGTG
CGAATGGATTAAGCAGTAATAATATTCATAATGGTCAAACATTAGTTATTCCTCARTAA

SEQ ID NO:57 polynucleotide sequence
ATGAAAAATAAATTGATAGCAAAATCTTTATTAACAATAGCGGCAATTGGTATTACTACAACTACAATTGCGTCAACAGC
AGATGCGAGCGAAGGATACGGTCCAAGAGAAAAGAAACCAGTGAGTATTAATCACAATATCGTAGAGTACAATGATGGTA
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CTTTTAAATATCAATCTAGACCAAAATT TARCTCAACACCTAAATATATTAAATTCARACATGACTATAATATTTTAGAA
TTTAACGATGGTACATTCGAATATGGTGCACGTCCACAATTTAATARACCAGCAGCGAAARACTGATGCAACTATTAAAAA
AGAACAARAATTGATTCAAGCTCAAAATCTTGTGAGAGAATTTGAAAARACACATACTGTCAGTGCACACAGAAAAGCAC
ARAAGGCAGTCAACTTAGTTTCGTTTGAATACAAAGTGAAGAAAATGGTCTTACAAGAGCGAATTGATAATGTATTARAA
CAAGGATTAGTGAGATAA

SEQ ID NO:58 polynucleotide sequence

ATGARAACACGTATAGTCAGCTCAGTAACAACAACACTATTGCTAGGTTCCATATTAATGAATCCTGTCGCTAATGCCGC
AGATTCTGATATTAATATTAAAACCGGTACTACAGATATTGGAAGCAATACTACAGTAARAACAGGTGATTTAGTCACTT
ATGATAAAGARAATGGCATGCACAAAAAAGTATT TTATAGTTTTATCGATGATAAAAATCACAATAARAAACTGCTAGTT
ATTAGAACGAAAGGTACCATTGCTGGTCAATATAGAGTTTATAGCGAAGAAGGTGCTAACAAAAGTGGTTTAGCCTGGCC
TTCAGCCTTTAAGGTACAGTTGCAACTACCTGATAATGAAGTAGCTCAAATATCTGATTACTATCCAAGAAATTCGATTG
ATACAAAAGAGTATATGAGTACTTTAACTTATGGATTCAACGGTAATGTTACTGGTGATGATACAGGARAAATTGACGGC
CTTATTGGTGCAAATGTTTCGATTGGTCATACACTGAAATATGTTCAACCTGATTTCARAACAATTTTAGAGAGCCCAAC
TGATAAAAAAGTAGGCTGGAAAGTGATATTTAACAATATGATGAATCAAAATTGGGGACCATATGATAGAGATTCTTGGA
ACCCGGTATATGGCAATCAACTTTTCATGAAAACTAGAAATGGTTCTATGARAGCAGCAGAGAACTTCCTTGATCCTAAC
AAAGCAAGTTCTCTATTATCTTCAGGGTTTTCACCAGACTTCGCTACAGTTATTACTATGGATAGARAAGCATCCAAACA
ACAAACAAATATAGATGTAATATACGAACGAGTTCGTGATGACTACCAATTGCATTGGACTTCAACAAATTGGARAGGTA
CCAATACTARAGATAAATGGACAGATCGTTCTTCAGAAAGATATAAAATCGATTGGGARAAAGAAGAAATGACAAATTAA

SEQ ID NO:59 polynucleotide sequence
ATACACATGAAAAATAAATATATCTCGAAGTTGCTAGTTGGGGCAGCAACAATTACT TTAGCTACAATGATTTCAAATGG
GGAAGCAAAAGCGAGTGARAACACGCAACAAACTTCAACTAAGCACCAAACAACTCAAAACAACTACGTAACAGATCAAC
ARAARGCTTTTTATCAAGTATTACATCTARAAGGTATCACAGAAGAACAACGTAACCAATACATCAAAACATTACGCGAA
CACCCAGAACGTGCACAAGAAGTATTCTCTGAATCACTTARAGACAGCAAGAACCCAGACCGACGTGTTGCACAACAAAA
CGCTTTTTACAATGTTCTTAAAAATGATAACTTAACTGAACAAGAAAAAAATAATTACATTGCACAAATTAAAGAAAACC
CTGATAGAAGCCAACAAGTTTGGGTAGAATCAGTACAATCTTCTAAAGCTAAAGAACGTCARAATATTGAARATGCGGAT
AAAGCAATTAAAGATTTCCAAGATAACAAAGCACCACACGATAAATCAGCAGCATATGAAGCTARCTCAARATTACCTAA
AGATTTACGCGATAAAAATAACCGCTTTGTAGAAAAAGTTTCAATTGARAAAGCAATCGTTCGTCATGATGAGCGTGTGA
AATCAGCARATGATGCAATCTCARAATTAAATGAAARAGATTCAATTGARAACAGACGTTTAGCACAACGTGAAGTTAAC
AAAGCACCTATGGATGTAAAAGAGCATTTACAGAAACAATTAGACACATTAGTAGCTCARARAGATGCTGAAAAGAAAGT
GGCGCCAAAAGTTGAGGCTCCTCAAATTCAATCACCACAAATTGAAAAACCTAAAGCAGAATCACCAAAAGTTGAAGTCC
CTCAATCTAAATTATTAGGTTACTACCAATCATTARAAGATTCATTTAACTATGGTTACAAGTATTTAACAGATACTTAT
AARAGCTATAAAGAAAAATATGATACAGCAAAGTACTACTATAATACGTACTATAAATACAAAGGTGCGATTGATCAAAC
AGTATTAACAGTACTAGGTAGTGGTTCTAAATCTTACATCCAACCATTGAAAGTTGATGATARAAACGGCTACTTAGCTA
AATCATATGCACAAGTAAGARACTATGTAACTGAGTCAATCAATACTGGTAAAGTATTATATACTTTCTACCAAAACCCA
ACATTAGTAARAACAGCTATTARAGCTCAAGAAACTGCATCATCAATCARAAATACATTAAGTAATTTATTATCATTCTG
GAAATAA

SEQ ID NO:60 polynucleotide sequence
ATGACAAAACATTATTTAAACAGTAAGTATCAATCAGAACAACGTTCATCAGCTATGAAAAAGATTACAATGGGTACAGC
ATCTATCATTTTAGGTTCCCTTGTATACATAGGCGCAGACAGCCAACAAGTCAATGCGGCAACAGAAGCTACGAACGCAA
CTAATAATCAAAGCACACAAGTTTCTCAAGCAACATCACAACCAATTAAT TTCCAAGTGCAAAAAGATGGCTCTTCAGAG
AAGTCACACATGGATGACTATATGCAACACCCTGGTAAAGTAATTAAACARAATAATAAATATTATTTCCAAACCGTGTT
ARACAATGCATCATTCTGGAAAGAATACAAATTTTACAATGCAAACAATCAAGAATTAGCAACAACTGTTGTTAACGATA
ATAAAAAAGCGGATACTAGAACAATCAATGTTGCAGTTGAACCTGGATATAAGAGCTTAACTACTAAAGTACATATTGTC
GTGCCACAAATTAATTACAATCATAGATATACTACGCATTTGGAATTTGAAARAGCAATTCCTACATTAGCTGACGCAGC
ARAACCAAACAATGTTAAACCGGTTCAACCAAAACCAGCTCAACCTAAAACACCTACTGAGCAAACTARACCAGTTCAAC
CTARAGTTGAAAAAGTTAAACCTACTGTAACTACAACAAGCAAAGTTGAAGACAATCACTCTACTAAAGTTGTAAGTACT
GACACAACARAAGATCAAACTAAAACACARACTGCTCATACAGTTAAAACAGCACAAACTGCTCAAGAACAAAATAAAGT
TCAAACACCTGTTAAAGATATTGCAACAGCGAARATCTGARAGCAACAATCAAGCTGTAAGTGATAATAAATCACAACAAA
CTAACAAAGTTACAAAACATAACCAAACGCCTAAACAAGCATC TAAAGCTAAAGAATTACCAAAAACTGGTTTAACTTCA
GTTGATAACTTTATTAGCACAGTTGCCTTCGCAACACTTGCCCTTTTAGGTTCATTATCTTTATTACTTTTCAAAAGAAR
AGAATCTAAATAA

SEQ ID NO:61 polynucleotide sequence

ATGAACAAACAGCAAARAGAATTTAAATCATTTTATTCAATTAGARAGTCATCACTAGGCGTTGCATCTGTAGCGATTAG
TACACTTTTATTATTAATGTCAAATGGCGAAGCACAAGCAGCAGCTGAAGAAACAGGTGGTACAAATACAGAAGCACAAC
CAAARACTGAAGCAGTTGCAAGTCCAACAACAACATCTGARAAAGCTCCAGAAACTAAACCAGTAGCTAATGCTGTCTCA
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GTATCTAATAAAGAAGTTGAGGCCCCTACTTCTGAAACAAAAGAAGCTAAAGAAGTTAAAGAAGTTAAAGCCCCTAAGGA
AACAAAAGCAGTTAAACCAGCAGCAAAAGCCACTAACAATACATATCCTATTTTGAATCAGGAACTTAGAGAAGCGATTA
AAANCCCTGCAATAAAAGATAAAGATCATAGCGCACCAAACTCTCGTCCAATTGATTTTGAAATGAARRAAGAAAATGGT
GAGCAACAATTTTATCATTATGCCAGCTCTGTTAAACCTGCTAGAGTTATTTTCACTGATTCAAAACCAGAAATTGAATT
AGGATTACAATCAGGTCAATTTTGGAGAARATTTGAAGTTTATGAAGGTGACARAAAGTTGCCAATTAAATTAGTATCAT
ACGATACTGTTAAAGATTACGCTTACATTCGCTTCTCTGTTTCAAATGGAACAAAAGCCGTTAARATTGTAAGTTCAACT
CACTTCAATAACAAAGAAGAAAAATACGATTACACATTAATGGAATTCCGCACAACCAATTTATAACAGTGCAGATAAATT
CAAAACTGAAGAAGATTATAAAGCTGAARAAATTATTAGCGCCATATAARAARAAGCGARAACACTAGARAGACAAGTTTATG
AATTAAATAAAATTCAAGATAAACTTCCTGAAAAATTAAAGGCTGAGTACAAGAAGAAATTAGAGGATACAAAGAAAGCT
TTAGATGAGCAAGTGAAATCAGCTATTACTGAATTCCAAAATGTACAACCAACAAATGAAAARATGACTGATTTACAAGA
TACAARATATGTTGTTTATGAAAGTGTTGAGAATAACGAATC TATGATGGATACTTTTGTTAAACACCCTATTAAAACAG
GTATGCTTAACGGCAAAAAATATATGGTCATGGAAACTACTAATGACGATTACTGGAAAGATTTCATGGTTGAAGGTCAA
CGTGTTAGAACTATAAGCARAGATGCTAARAATAATACTAGAACAATTATTTTCCCATATGTTGAAGGTAAAACTCTATA
TGATGCTATCGTTARAGTTCACGTAARAACGATTGATTATGATGGACAATACCATGTCAGAATCGTTGATAAAGAAGCAT
TTACAAARGCCAATACCGATAAATCTAACAAAAAAGAACAACAAGATAACTCAGCTAAGAAGGAAGCTACTCCAGCTACG
CCTAGCAAACCAACACCATCACCTGTTGAAAAAGAATCACAAAAACAAGACAGCCAAAAAGATGACAATAAACAATTACC
AAGTGTTGAAAAAGAAAATGACGCATCTAGTGAGTCAGGTAAAGACAAAACGCCTGCTACAAAACCAACTAAAGGTGAAG
TAGAATCAAGTAGTACAACTCCAACTAAGGTAGTATCTACGACTCRAAAATGTTGCAAAACCAACAACTGCTTCATCARAA
ACAACAAARGATGTTGTTCAAACTTCAGCAGGTTCTAGCGAAGCARRAGATAGTGCTCCATTACAAARAGCAAACATTAA
ARACACAAATGATGGACACACTCAAARGCCAAAACAATARAAATACACAAGAARATAAAGCARAATCATTACCACAAACTG
GTGAAGAATCAAATAAAGATATGACATTACCATTAATGGCATTACTAGCTTTAAGTAGCATCGTTGCATTCGTATTACCT
AGARAACGTAAAAACTAA

SEQ ID NO:62 polynucleotide sequence
ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAAATAGAAAAGGCATGATACCARATCGATTAAACAAATTTTCGATAAGAAAGTATTC
TGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATTTTTGGGTTAAGTGGTCATGAAGCTAAAGCGGCAGAACATA
CGAATGGAGAATTAAATCAATCAAAAAATGAAACGACAGCCCCAAGTGAGAATAAAACAACTGAAAAAGTTGATAGTCGT
CAACTAAAAGACAATACGCAAACTGCAACTGCAGATCAGCCTAAAGTGACAATGAGTGATAGTGCAACAGTTAAAGAAAC
TAGTAGTAACATGCAATCACCACAARACGCTACAGCTAGTCAATCTACTACACAAACTAGCAATGTAACAACAAATGATA
AATCATCAACTACATATAGTAATGAAACTGATAARAGTAATTTAACACAAGCAARAAACGTTTCAACTACACCTAAAACA
ACGACTATTAAACAAAGAGCTTTAAATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAACAAGGAACAAATGTTAATGA
TAAAGTACATTTTACGAACATTGATATTGCGATTGATAAAGGACATGTTAATAAAACAACAGGAAATACTGAATTTTGGG
CAACTTCAAGTGATGTTTTAAAATTAAAAGCGAATTACACAATCGATGATTCTGTTAAAGAGGGCGATACATTTACTTTT
ARATATGGTCAATATTTCCGTCCAGGTTCTGTAAGATTACCTTCACAAACTCAAAATTTATATAATGCCCAAGGTAATAT
TATTGCAAAAGGTATTTACGATAGTAAAACAAATACAACAACGTATACTTTTACGAATTATGTAGATCAATACACAAATG
TTAGCGGTAGCTTTGAACAAGTCGCATTTGCGARACGTGAAAATGCAACAACTGATAAAACTGCTTATAAAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGTAAAGATGTCATTGTCGATTATGGTAATCAAAAAGGTCAACAACTTATTTCGAGTAC
AAATTATATTAATAATGAAGATTTGTCACGTAATATGACTGTTTATGTAAATCAACCTAAARAAGACCTATACAAAAGAAA
CATTTGTAACAAATTTAACTGGTTATARATTTAATCCAGATGCTAARAACTTCAAAATTTACGAAGTGACAGATCARAAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCAGATACTTCAAAACTTAAAGATGTTACTGGTCAATTCGATGTTATTTATAGTAATGA
TAATAAGACGGCGACAGTAGATTTATTGAATGGTCAATCTAGTAGTGATAAACAGTACATCATTCAACAAGTTGCTTATC
CAGATAATAGTTCAACAGATAATGGGAAAATTGATTATACTTTAGARACACAARATGGAARAAGTAGTTGGTCARACAGT
TATTCAAATGTGAATGGCTCATCAACTGCAAATGGCGACCARAAGAAATATAATCTAGGTGACTATGTATGGGAAGATAC
ARATAAAGATGGTAAACAAGATGCCAATGAAAAAGGGAT TARAGGTGTTTATGTCATTCTTAAAGATAGTAACGGTARAG
AATTAGATCGTACGACAACAGATGARAATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTAAGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCAAATGCAGGTACAGATGATGCTGTAGATTCTGATGGACTAACTACAAC
AGGTGTCATTAAAGACGCTGACARACATGACATTAGATAGTGGATTCTACAAAACACCAARATATAGTTTAGGTGATTATG
TTTGGTACGACAGTAATAAAGATGGTAAACAAGATTCGACTGAAARAGGAATTAAAGGTGTTAAAGTTACTTTGCARAAC
GAAAAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGAAAATGGTAAATACCGCTTTGATAATTTAGATAGTGGTAAATA
CAAAGTTATCTTTGAAAAGCCTGCTGGTTTAACTCAAACAGGTACAAATACARCTGARGATGATAAAGATGCCGATCGTE
GCGAAGTTGATGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCACACTTGATAATGGCTACTACGAAGARGAAACATCAGATAGT
GACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGTGATTCAGATTCGGACAGCGACTCAGATTCAGACAGCGAAT
CAGATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGC
GACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAACGACTCAGA
TTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATA
GCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTAAACATACTCCGACTAAACCAATGAGTACGGTTAA
AGATCAGCATAAAACAGCTAAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAATAATAATTCAAATAATGGCACATTATTCGGTG
GATTATTCGCGGCATTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTAAAAAACAAAATAAATAA

36/68



SEQ ID NO:63 polynucleotide sequence
ATGAATATGAAGAAAARAGAAAAACACGCAATTCGGAAAAAATCGATTGGCGTGGCTTCAGTGCTTGTAGGTACGTTAAT
CGGTTTTGGACTACTCAGCAGTAAAGAAGCAGATGCAAGTGAAAATAGTGTTACGCAATCTGATAGCGCAAGTAACGAAA
GCAAAAGTAATGATTCAAGTAGCGTTAGTGCTGCACCTARAACAGACGACACAAACGTGAGTGATACTARAACATCGTCA
AACACTAATAATGGCGAAACGAGTGTGGCGCAARATCCAGCACAACAGGAAACGACACAATCATCATCAACAAATGCAAC
TACGGAAGAAACGCCGGTAACTGGTGAAGCTACTACTACGACAACGAATCAAGCTAATACACCGGCAACAACTCAATCAA
GCAATACAAATGCGGAGGAATTAGTGAATCAAACAAGTAATGAAACGACT TCTAATGATACTAATACAGTATCATCTGTA
AATTCACCTCAAAATTCTACAAATGCGGARAATGTTTCAACAACGCAAGATACTTCAACTGAAGCAACACCTTCAAACAA
TGAATCAGCTCCACAGAATACAGATGCAAGTAATAAAGATGTAGTTAGTCAAGCGGTTAATCCAAGTACGCCTAGAATGA
GAGCATTTAGTTTAGCGGCAGTAGCTGCAGATGCACCGGCAGCTGGCACAGATATTACGAATCAGTTGACAGATGTGARA
GTTACTATTGACTCTGGTACGACTGTGTATCCGCACCAAGCAGGTTATGTCARACTGAAT TATGGTTTTTCAGTGCCTAA
TTCTGCTGTTAAAGGTGACACATTCAAAATAACTGTACCTAAAGAATTARACTTAAATGGTGTAACT TCAACTGCTAAAG
TGCCACCAATTATGGCTGGAGATCAAGTATTGGCARATGGTGTAATCGATAGTGATGGTAATGTTATTTATACATTTACA
GACTATGTTGATAATAAAGAAAATGTAACAGCTAATATTACTATGCCAGCTTATATTGACCCTGAAAATGTTACARAGAC
AGGTAATGTGACATTGACAACTGGCATAGGAACCAATACTGCTAGTAAGACAGTATTAATCGACTATGAGAAATATGGAC
AATTCCATAATTTATCAATTAAAGGTACGATTGATCAAATCGATAARAACAAATAATACGTATCGCCAAACAATTTATATC
AATCCAAGCGGAGATAACGTTGTGTTACCTGCCTTAACAGGTAATTTAATTCCTAATACARAGAGTAATGCGTTAATAGA
TGCARAARACACTGATATTAAAGTTTATAGAGTCGATAATGCTAATGATTTATCTGAAAGTTATTATGTGAATCCTAGCG
ATTTTGAAGATGTAACTAATCAAGTTAGAATTTCATTTCCAAATGCTARTCAATACAAAGTAGAATTTCCTACGGACGAT
GACCAAATTACAACACCGTATATTGTAGTTGTTAATGGCCATATTGATCCTGCTAGTACAGGTGATTTAGCACTACGTTC
GACATTTTATGGTTATGATTCTAATTTTATATGGAGATCTATGTCATGGGACAACGAAGTAGCATTTAATAACGGATCAG
GTTCTGGTGACGGTATCGATAAACCAGTTGTTCCTGAACAACCTGATGAGCCTGGTGAAATTGAACCAATTCCAGAGGAT
TCAGATTCTGACCCAGGTTCAGATTCTGGCAGCGATTCTAATTCAGATAGCGGTTCAGATTCTGGCAGTGATTCTACATC
AGATAGTGGTTCAGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGACTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCAAGTG
ATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGACTCAGCAAGTGAT TCAGATTCAGCAAGTGATTCAGAT
TCAGCAAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGTGATTCCGACTCAGCGAG
CGATTCAGACTCAGATAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCCGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCTG
ACTCAGACAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCACATTCCGAT
AGCGATTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTC
AGATTCCGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGATTCCGATAGTGACTCGGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAG
ATAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGCGAT
TCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGACAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGATAGCGATTCGGATTC
AGCGAGTGATTCAGACTCAGGTAGTGACTCCGATTCATCAAGTGATTCAGAT TCCGATTCAACGAGTGACACAGGATCAG
ACAACGACTCAGACAGTGATTCAAATAGCGATTCCGAGTCAGGTTCTAACAATAATGTAGTTCCGCCTAATTCACCTAAA
AATGGTACTAATGCTTCTAATAAAAATGAGGCTAAAGATAGTAAAGAACCATTACCAGATACAGGTTCTGAAGATGAAGC
GAATACGTCACTAATTTGGGGATTATTAGCATCATTAGGTTCATTACTACTTTTCAGAAGAAAAAAAGAAAATAAAGATA
AGAAATAA

SEQ ID NO:64 polynucleotide sequence

GTGAAARACAATCTTAGGTACGGCATTAGAAAACATAAATTGGGAGCAGCATCAGTATTCTTAGGAACAATGATCGTTGT
TGGGATGGCACAAGATAAAGAAGCTGCAGCATCAGAACAAAAGACAACTACAGTAGAAGAAAATGGGAATTCAGCTACTG
ATAATAAAACAAGTGAAACACAAACAACTGCTACTAACGTTAATCATATAGAAGAAACTCAATCATATAACGCAACAGTA
ACAGAACAACCGTCAAACGCAACACAAGTAACAACTGAAGAAGCACCAAAAGCAGTACAAGCACCACAAACTGCACAACC
AGCAAATGTAGAAACAGTTAAAGAAGAAGAGAAACCTCAAGTTAAGGAARACGACACAACCTCAAGACAATAGCGGAAATC
AAAGACAAGTAGATTTAACACCTAAAAAGGTTACACAAAATCAAGGGACAGAAACACAAGTTGAAGTGGCACAGCCAAGA
ACGGCATCAGAAAGTAAGCCACGTGTGACAAGATCAGCAGATGTAGCGGAAGCTAAGGAAGCTAGTGACGTTTCAGAAGT
TAAAGGCACAGATGTTACAAGTAAAGTTACAGTAGAAAGTGETTCTATTGAGGCACCTCAAGGAAATAAAGTAGAGCCAC
ATGCTGGTCAACGTGTCGTATTGAAATACAAATTGAAATTCGCAGATGGATTARAAAGAGGAGATTATTTTGATTTTACA
TTATCAARTAATGTAAATACTTATGGGGTTTCAACAGCTAGAAAGGTACCAGAGATTAAAAATGGCTCAGTTGTAATGGC
TACAGGTGAGATCTTAGGGAATGGTAACATAAGATATACATTTACTAACGAAATTGAACACAAGGTAGAGGTAACAGCTA
ATTTAGAAATCAACTTATTTATTGACCCTAAAACTGTACAAAGCAATGGAGAACAAAAGATTACTTCTAAATTAAATGGT
GAAGAAACAGAAAAAACAATACCAGTTGTTTATAATCCAGGTGTTAGCAATAGTTATACAAATGTAAATGGATCAATTGA
AACATTTAATAAAGAATCTAATAAATTTACACATATAGCTTATATTAAGCCAATGAATGGAAACCAGTCARACACTGTAT
CAGTAACAGGGACGTTGACTGAAGGTAGTAATTTAGCTGGTGGACAACCTACTGTTARAGTATATGAATATCTAGGGAAA
AAAGATGAATTGCCACAAAGTGTTTATGCAAATACATCAGATACTAACAAATTCAAAGATGTAACAAAGGAAATGAATCG
AARATTGAGTGTGCAAGACAATGGTAGTTACTCATTGAATTTAGATAAGTTGGATAAAACGTATGTCATTCATTATACAG
GTGAATATTTGCAAGGGTCAGATCAGGTTAATTTTAGAACTGAATTATATGGGTATCCAGAACGAGCATATAAATCTTAC
TATGTTTATGGGGGATATCGTTTAACTTGGGATAATGGTTTAGTTTTATATAGCAATAAAGC TGACGGCAATGGTAARAA
TGGACAAATTATTCAAGATAATGATTTTGAATATAAAGAAGATACTGCARAAGGAACTATGAGCGGGCAGTACGATGCCA
AGCAAATTATTGAAACAGAAGAAAATCAAGACAATACACCGCTTGACATTGATTACCACACAGCTATAGATGGTGAGGGT
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GGTTATGTTGATGGGTATATTGARACAATAGAAGAAACGGATTCATCAGCTATTGATATCGATTACCATACTGCTGTGGA
TAGTGAAGTGGGTCACGTTGGAGGATACACTGAGTCCTCTGAGGAATCAAATCCAATTGACTTTGAAGAATCGACACATG
ARRAATTCAARACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGARGAGGATACAAATCCAGGTGGTGGCCAAGTAACAACTGAGTCT
AACTTAGTTGAATTTGACGAAGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAACAATTGAAGATAC
GAAAGAATATACGACTGAAAGTAATCTGATTGAACTAGTAGATGAACTACCTGAAGAACATGGTCAAGCACAAGGACCAA
TCGAGGAAATTACTGAARACAATCATCATATTTCTCATTCTGGTTTAGGAACTGAARATGGTCACGGTAATTATGGCGTG
ATTGAAGAAATCGAAGAAAATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTACGAAGGTGGCCARAATAGCGGTAACCA
GTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGACAAACCTAAATATGAACAAGGTGGCAATATCGTAGATATCGATTTCGACAGTG
TACCTCAAATTCATGGTCAAAATAAAGGTGACCAGTCATTCGAAGAAGATACAGAGAAAGACAAGCCTARATATGAACAT
GGCGGTAATATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACAARATTCATGGATTCAATAAGCATAATGAAATTATTGAAGA
AGATACAAACAAAGATAAACCTAATTATCAATTCGGTGGACACAATAGTGTTGACTTTGAAGAAGATACACTTCCARARG
TAAGCGGCCAAAATGAAGGTCAACAAACGATTGAAGAAGATACAACGCCGCCAACGCCACCGACACCAGAAGTACCGAGT
GAGCCGGAAACACCAATGCCACCGACACCAGAAGTACCGAGTGAGCCGGARACACCAACGCCACCAACACCAGAGGTACC
AAGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCGACTCCGGAAGTACCAAGTGAGCCGGARACACCAACACCACCGACACCAGAAG
TGCCGAGTGAGCCAGAAACACCAACACCGCCAACACCAGAGGTACCAGCTGAACCTGGTAAACCAGTACCACCCGCAAAR
GAAGAACCTAAAAAGCCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTAAAGTAGTAACACCTGT TATTGAAATCAATGAAAAGGTTAA
AGCAGTGGCACCAACTAAAAAAGCACAATCTAAGAAATCTGAACTACCTGAAACAGGTGGAGAAGAATCAACAAACAAAG
GTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGGT TTAGCATTATTACGCAGAAATAAAAAGAATAACAAAGCATAA

SEQ ID NO:65 polynucleotide sequence
TTGARAAAARGAATTGATTATTTGTCGAATAAGCAGAATAAGTATTCGATTAGACGTTTTACAGTAGGTACCACATCAGT
AATAGTAGGGGCAACTATACTATTTGGGATAGGCAATCATCAAGCACAAGCTTCAGAACAATCGAACGATACAACGCAAT
CTTCGAAARATAATGCAAGTGCAGATTCCGAAAARAACAATATGATAGAAACACCTCAATTAAATACAACGGCTAATGAT
ACATCTGATATTAGTGCAAACACAAACAGTGCGAATGTAGATAGCACAACAAAACCAATGTCTACACAAACGAGCAATAC
CACTACAACAGAGCCAGCTTCAACAAATGARACACCTCAACCGACGGCAATTAAAAATCAAGCAACTGCTGCAAAAATGC
ARGATCAAACTGTTCCTCAAGAAGCAAATTCTCAAGTAGATAATAAAACAACGARTGATGCTAATAGCATAGCAACARAC
AGTGAGCTTAAAAATTCTCAAACATTAGATTTACCACAATCATCACCACAAACGATTTCCAATGCGCAAGGAACTAGTAA
ACCAAGTGTTAGAACGAGAGCTGTACGTAGTTTAGCTGTTGCTGAACCGGTAGTAAATGCTGCTGATGCTARAGGTACAA
ATGTAAATGATAAAGTTACGGCAAGTAATTTCAAGTTAGAAAAGACTACATTTGACCCTAATCARAGTGGTAACACATTT
ATGGCGGCAAATTTTACAGTGACAGATAAAGTGAAATCAGGGGATTATTTTACAGCGAAGT TACCAGATAGTTTAACTGG
TAATGGAGACGTGGATTATTCTAATTCAAATAATACGATGCCAATTGCAGACATTAARAGTACGAATGGCGATGTTGTAG
CTAARGCAACATATGATATCTTGACTAAGACGTATACATTTGTCTTTACAGATTATGTAAATAATAAAGAAAATATTAAC
GGACAATTTTCATTACCTTTATTTACAGACCGAGCAAAGGCACCTAAATCAGGAACATATGATGCGAATATTAATATTGC
GGATGAAATGTTTAATAATAAAATTACTTATAACTATAGTTCGCCAATTGCAGGAATTGATAAACCARATGGCGCGAACA
TTTCTTCTCAAATTATTGGTGTAGATACAGCTTCAGGTCAAAACACATACAAGCAAACAGTATTTGTTAACCCTARGCAA
CGAGTTTTAGGTAATACGTGGGTGTATATTAAAGGCTACCAAGATAAAATCGAAGARAGTAGCGGTAAAGTARGTGCTAC
AGATACAAAACTGAGAATTTTTGAAGTGAATGATACATCTAAATTATCAGATAGCTACTATGCAGATCCAAATGACTCTA
ACCTTAAAGAAGTAACAGACCAATTTAAARATAGAATCTATTATGAGCATCCAAATGTAGCTAGTATTAAATTTGGTGAT
ATTACTAAAACATATGTAGTATTAGTAGAAGGGCATTACGACAATACAGGTAAGAACTTAAAAACTCAGCTTATTCAAGA
ARATGTTGATCCTGTAACAAATAGAGACTACAGTATTTTCGGTTGGAATAATGAGAATGTTGTACGTTATGGTGGTGGAA
GTGCTGATGGTGATTCAGCAGTAAATCCGARAGACCCAACTCCAGGGCCGCCGGTTGACCCAGAACCAAGTCCAGACCCA
GAACCAGAACCAACGCCAGATCCAGAACCAAGTCCAGACCCAGAACCGGAACCAAGCCCAGACCCGGATCCGGATTCGGA
TTCAGACAGTGACTCAGGCTCAGACAGCGACTCAGGTTCAGATAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACA
GTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGA
TAGCGACTCAGAATCAGATAGTGAGTCAGATTCAGACAGTGACTCGGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATT
CAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGACAGCGACTCAGACTCA
GATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGCGA
CTCAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAGCGATTCAGATT
CAGACAGCGACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCGGATAGCGACTCGGATTCAGATAGT
GACTCCGATTCAAGAGTTACACCACCAAATAATGAACAGAAAGCACCATCARATCCTAAAGGTGAAGTAAACCATTCTAA
TAAGGTATCAAAACAACACAARACTGATGCTTTACCAGAAACAGGAGATAAGAGCGAAAACACARATGCAACTTTATTTG
GTGCAATGATGGCATTATTAGGATCATTACTATTGTTTAGAAAACGCAAGCAAGATCATAAAGAAAAAGCGTAA

SEQ ID NO:66 polynucleotide sequence

ATGAAAARAGCAAATAATTTCGCTAGGCGCATTAGCAGTTGCATCTAGCTTATTTACATGGGATAACAAAGCAGATGCGAT
AGTAACARAGGATTATAGTAAAGAATCAAGAGTGAATGAGAAAAGTAAAAAGGGAGCTACTGTTTCAGATTATTACTATT
GGARAATAATTGATAGTTTAGAGGCACAATTTACTGGAGCAATAGACT TATTGGAAGATTATAAATATGGAGATCCTATC
TATAAAGAAGCGAAAGATAGATTGATGACAAGAGTATTAGGAGAAGACCAGTATTTATTAAAGAAAAAGATTGATGAATA
TGAGCTTTATAAAAAGTGGTATAAAAGTTCAAATAAGAACACTAATATGCTTACTTTCCATAAATATAATCTTTACAATT
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TAACAATGAATGAATATAACGATATTTTTAACTCTTTGAAAGATGCAGTTTATCAATTTAATAAAGAAGTTAAAGAAATA
GAGCATAAAAATGTTGACTTGAAGCAGTTTGATAAAGATGGAGAAGACAAGGCAACTAAAGAAGTTTATGACCTTGTTTC
TGAAATTGATACATTAGT TGTAACTTATTATGCTGATAAGGATTATGGGGAGCATGCGAAAGAGTTACGAGCAAAACTGG
ACTTAATCCTTGGAGATACAGACAATCCACATAAAATTACAAATGAGCGTATAAAAARAGAMATGATCGATGACTTAAAT
TCAATTATAGATGATTTCTTTATGCAGACTAAACAAAATAGACCGAATTCTATAACAAAATATGATCCAACARAACACAA
TTTTAAAGAGAAGAGTGAAAATAAACCTAATTTTGATAAATTAGTTGARGAAACAAARAAAGCAGT TAAAGAAGCAGACG
AATCTTGGAAAAATAARACTGTCAAAAAATACGAGGAAACTGTAACAAAATCTCCTGTTGTARAAGAAGAGAAGAAAGTT
GAAGAACCTCAATTACCTAAAGTTGGAAACCAGCAAGAGGTTAAAACTACGGCTGGTAAAGCTGARGAAACAACACAACC
AGTGGCACAGCCATTAGTAAAAATTCCACAAGAMACAATCTATGGTGAAACTGTAAAAGGTCCAGAATATCCAACCGATGG
AAAARTAARACGTTACAAGGTGAAATCGTTCAAGGTCCCGATTTTCTAACAATGGAACAARACAGACCATCTTTARGCGAT
AATTATACTCAACCGACGACACCGAACCCTATTTTAGAAGGTCTTGAAGGTAGCTCATCTAAACTTGAAATAAAACCACA
AGGTACTGAATCAACGTTGAAAGGTATTCARGGAGAATCAAGTGATATTGAAGTTAAACCTCAAGCAACTGAARCAACAG
AAGCTTCTCAATATGGTCCGAGACCGCAATTTAACAARACACCTAAGTATGTGAAATATAGAGATGCTGGTACAGGTATC
CGTGAATACAACGATGGAACATTTGGATATGAAGCGAGACCAAGATTCAACAAGCCAAGTGAAACAAATGCATACAACGT
AACGACAAATCAAGATGGCACAGTATCATACGGAGCTCGCCCAACACAAAACAAGCCAAGTGAAACAAACGCATATAACG
TAACAACACATGCAMATGGTCAAGTATCATACGGTGCTCGCCCAACACAARAAAAGCCAAGCARAACAAATGCATACAAC
GTARCAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACAAAAAAAGCCAAGCARAACAAATGCATATAA
CGTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATACGGAGCTCGCCCGACATACAAGAAGCCAAGCGAAACAAATGCATACA
ACGTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACAAARAAAGCCAAGCGAAACAAACGCATAT
AACGTAACAACACATGCAGATGGTACTGCGACATATGGGCCTAGAGTAACAAAATAA

SEQ ID NO:77 polynucleotide sequence
GTGAARAGCAATCTTAGATACGGCATAAGARAACACARATTGGGAGCGGCCTCAGTATTCTTAGGAACAATGATCGTTGT
TGGAATGGGACAAGAAAAAGAAGCTGCAGCATCGGAACAAAACAATACTACAGTAGAGGAAAGTGGGAGTTCAGCTACTG
AAAGTAAAGCAAGCGAAACACAAACAACTACAAATAACGTTAATACAATAGATGAAACACAATCATACAGCGCGACATCA
ACTGAGCAACCATCAAAATCAACTCAAGTAACAACAGAAGAAGCACCAACAACTGTGCAAGCACCAAAAGTAGAAACCGA
AATGAARTCACAAGAAGATTTACCATCAGAAAAAGTTGCTGATAARGGAAACTACAGGAACTCAARGTTGACATAGCTCAAC
CAAGTAACGTCTCAGAAATTAAACCAAGAATGAAAAGATCAGCTGACGTTACAGCAGTTTCAGAGAAAGAAGTAGCGGAA
GAAGCTAAAGCGACAGGTACAGATGTAACAAATAAAGTGGAAGT TACTGAAAGCTCTTTAGARGGACATAATAAAGATTC
GAATATTGTTAATCCGCATAATGCTCAAAGAGTAACTTTARAATACAAATGGAAATTTGGAGAAGGAATTAAGGCAGGAG
ATTATTTTGATTTCACATTAAGTGATAATGTTGAAACACATGGTATATCAACACTGCGTAAAGTTCCGGAGATAAAAAGT
TCAACAGAAGATARAGT TATGGCAAATGGTCAAGTTATAAATGAACGTACAATTCGCTATACATTTACTGATTATATAAA
TAACAAARRAGATTTAACTGCTGAATTAAACT TARACCTATTCATTGACCCAACAACAGTGACAAAGCAAGGGAGTCAAA
AAGTTGAAGTAACACTAGGTCAAAATAAAGTCTCAAAAGAATTTGATATCAAATATTTAGACGGCGTTAAAGATAGAATG
GGTGTTACTGTTAATGGTCGTATTGATACTTTGAATAAAGAAGAGGGTAAATTTAGCCATTTTGCATATGTGAAGCCTAA
CARCCAGTCGTTAACTTCTGTCACAGTAACTGGTCARGTAACATCTGGATATAAACAAAGTGCTAATAATCCAACAGTCA
AAGTATATAAACACATTGGTTCAGATGAATTAGCTGAAAGTGTT TATGCAAAGCTTGATGATACCAGTAAATTTGAAGAT
GTGACTGAAAARGTAAATCTATCTTACACAAGTAATGGTGGGTACACATTGAACCTTGGCGATTTAGATAATTCGAAAGA
CTATGTAATTAAATATGAAGGTGAATATGATCAAAATGCTAAGGATCTAAATT TCCGAACACATCTTTCAGGATATCATA
AATACTACCCATACTATCCTTATTACCCGTATTATCCAGTTCAATTAACTTGGAACAACGGTGTTGCATTTTACTCTAAT
AATGCTAAAGGCGATGGTAAAGATAAACCAAATGATCCTATCATTGAGAAGAGTGAACCAATTGATT TAGACATTAAATC
AGAGCCACCAGTGGAGAAGCATGAATTGACTGGTACAATCGAAGAAAGTAACGATTCTAAGCCAATTGATT TTGAATATC
ATACAGCTGTTGAAGGTGCAGAAGGTCATGCAGAAGGTATTATTGAAACTGAAGAAGATTCTATTCATGTGGATTTTGAA
GAATCTACACATGAAAATTCAAAACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGAAGAGGATACAARCCCAGGTGGTGGCCAAGT
AACAACTGAGTCTAACTTAGTTGAATTTGACGAAGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAA
CAGTTGAAGATACGAAAGAATATACAACTGAARAGTAATCTGAT TGAAT TAGTGGATGAATTACCTGAAGAACATGGTCAA
GCACAAGGGCCAATCGAGGAAATTACTGARAACAATCATCATATTTCTCATTCTGGTTTAGGAACTGAAAATGGTCACGG
TAATTATGGCGTGATTGATGAAATCGAAGAAAATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTATGAAGGTGGCCAAA
ATAGCGCTAATCAGTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGATAAACCTAAATATGAACAAGGTGGTAATATCGTAGATATC
GATTTCGACAGTGTACCTCAAATTCATGGTCAAAATAATGGTAACCAGTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGACAAGCC
TAAGTATGAACAAGGTGGTAACATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACARATTCATGGATTCAATAAGCATAATG
AAATTATTGAAGARGATACAAACARAGATAAACCTAATTATCAATTTGGTGGACACAACAGTGTTGATTTTGAAGAAGAT
ACACTTCCAAAAGTAAGTGGTCAARATGAAGGTCAACAAACGATTGAAGAAGATACAACGCCGCCAACACCGCCAACACE
AGAGGTACCAAGTGAGCCGGARACACCAACACCACCAACACCAGARGTACCGAGTGAGCCAGGCGAACCAACGCCACCAA
AACCGGAAGTACCAAGTGAGCCGGAAACACCAGTACCACCAACACCAGAGGTACCATCTGAACCTGGTAAACCAGTACCA
CCTGCTAAAGAAGAACCTAAAAAACCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTAAGGTAGTAACACCTGTTATTGAAATCAATGA
ARAGGTTAAAGCAGTGGCACCAACTAAACAAAAACAATCTAAGAAATCTGAACTACCTGAAACAGGTGGAGAAGAATCAA
CAAACAAAGGTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGGTTTAGTATTATTACGCAGAAATAAAAAGAATAACAAA
GCATAA
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SEQ ID NO:78 polynucleotide sequence
ATGAAATTTAAGTCATTGATTACAACAACATTAGCATTAGGCGTTATAGCATCAACAGGAGCAAACTTTAATACTAACGA

AGCATCTGCCGCAGCTAAGCCATTAGATAAATCATCAAGTACATTACACCATGGACATTCTAACATCCAGATTCCATATA
CAATTACTGTGAACGGTACAAGCCAAAACATTTTATCAAGCTTAACATTTAATAAGAATCAAAATATTAGTTATARAAGAT
ATAGAGAATAAAGTTAAATCAGTTTTATACTTTAATAGAGGTATTAGTGATATCGATTTAAGACTTTCAAAGCAAGCGGA
ATATACGGTTCATTTTAAAAATGGAACAAAAAGAGTTATCGATTTGARATCAGGTATCTACACAGCTGACTTAATCAATA
CAAGTGACATTAAAGCTATCAGTGTTAACGTAGATACTAAAAAGCAACCTAAAGATAAAGCTAAAGCAAATGTTCAAGTG
CCATATACAATCACAGTGAACGGCACAAGCCARAACATTTTATCAAACCTAACATTTAATAAAAATCAAAATATTAGTTA
CAAAGATTTAGAGGGTARAAGTTAAATCAGTTTTAGAATCARATAGAGGTATTACTGATGTTGATTTAAGACTTTCGAAGC
AAGCGAAATATACAGTTARATTTTAAAAATGGAACGAAGAAAGTTATCGATTTGAAATCAGGTATTTACACAGCGARTTTA
ATCAATTCAAGTGATATTAAAAGTATCAATATTAACGTAGATACAAAAAAACATATCGAAAATAAAGCTAAAAGAAACTA
TCAAGTTCCATATTCAATTAATCTAAATGGTACATCTACAAACATTTTATCGAATCTTTCATTTTCAAATARACCTTGGA
CAAATTACAARAATTTAACTAGTCAAATARAATCAGTACTGAAGCATGATAGAGGTATTAGTGAACAAGATTTAAAATAT
GCTAAGAAAGCTTATTATACTGTTTATTTTAAAAATGGTGGTAAAAGAATCTTACAGTTABATTCAAAAAATTACACAGC
ADMACTTAGTTCATGCGAAAGATGTTAAGAGAATTGAARATTACTGTTAAAACAGGAACTARAGCGAAAGCAGACAGATATG
TACCATACACAATTGCAGTAAATGGCACATCAACACCAATTTTATCAAAACTAAARATTTCGAATARACAATTAATTAGT
TACAAATATTTAAACGACAAAGTGAAATCTGTATTAAAAAGTGAAAGAGGTATCAGTGATCTTGACTTAAAATTTGCGAA
ACAAGCAAAATATACAGTATATTTCAAAAATGGAAAGAAACAAGTAGTGAAT TTAAAATCAGACATCTTTACACCTAATT
TATTTAGTGCCAAAGATATTAAAAAGATTGATATTGATGTAAAACAATACACTAAATCAAAAAARAAAATAAATAAATCT
AATAATGTGAAATTCCCAGTAACAATAAATAAATTTGAAAACATAGTTTCARATGAATTTGTGTTCTATAATGCAAGCAA
AATTACAATTAATGATTTAAGTATAARAACTTAAATCAGCAATGGCAAATGATCAAGGGATAACTAAACATGACATAGGAC
TTGCTGAACGCGCAGTGTATAAAGTGTATTTTAARAATGGTTCGTCAAAATATGTAGACTTAAAAACTGAGTATAAAGAT
GAAAGAGTATTTAAAGCAACTGACATTAARAAGGTAGATATTGAACTTAAATTCTAA

SEQ ID NO:79 polynucleotide sequence

ATGAACARACATCACCCAAAATTAAGGTCTTTCTATTCTATTAGAAAATCAACTCTAGGC
GTTGCATCGGTCATTGTCAGTACACTATTTTTAATTACTTCTCARCATCAAGCACAAGCA
GCAGAAAATACAAATACTTCAGATAARATCTCGGAAAATCAAAATAATAATGCAACTACA
ACTCAGCCACCTAAGGATACAAATCAAACACAACCTGCTACGCAACCAGCARACACTGCG
AAARACTATCCTGCAGCGGATGAATCACTTAAAGATGCAATTAAAGATCCTGCATTAGAAR
AATAAAGAACATGATATAGGTCCARGAGAACAAGTCAATTTCCAGTTATTAGATAAAAAC
AATGAAACGCAGTACTATCACTTTTTCAGCATCAAAGATCCAGCAGATGTGTATTACACT
AAAAAGRAAGCAGAAGTTGAATTAGACATCAATACTGCTTCAACATGGAAGAAGTTTGAA
GTCTATGAAAACAATCAAAAATTGCCAGTGAGACTTGTATCATATAGTCCTGTACCAGAR
GACCATGCCTATATTCGATTCCCAGTTTCAGATGGCACACAAGAATTGARAATTGTTTCT
TCGACTCAAATTGATGATGGAGAAGAAACAAATTATGATTATACTAAATTAGTATTTGCT
AAACCTATTTATAACGATCCTTCACTTGTAAAATCAGATACAAATGATGCAGTAGTAACG
ARTGATCAATCAAGTTCAGTCGCAAGTAATCAAACAAACACGAATACATCTAATCAAAAT
ATATCARCGATCAACAATGCTAATAATCAACCGCAGGCAACGACCAATATGAGTCAACCT
GCACAACCAAAATCGTCAACGAATGCAGATCAAGCGTCAAGCCAACCAGCTCATGAAACA
AATTCTAATGGTAATACTAACGATAAAACGAATGAGTCAAGTAATCAGTCGGATGTTAAT
CAACAGTATCCACCAGCAGATGAATCACTACARGATGCAATTARAAACCCGGCTATCATC
GATAAAGAACATACAGCTGATAATTGGCGACCAATTGATT TTCAAATGAAAAATGATAAR
GGTGAAAGACAGTTCTATCATTATGCTAGTACTGTTGAACCAGCAACTGTCATTTTTACA
ARAACAGGACCAATAATTGAATTAGGTTTARAGACAGCTTCAACATGGAAGAAATTTGAA
GTTTATGAAGGTGACAAAAAGTTACCAGTCGAATTAGTATCATATGATTCTGATARAGAT
TATGCCTATATTCGTTTCCCAGTATCTAATGGTACGAGAGAAGTTAAAATTGTGTCATCT
ATTGAATATGGTGAGAACATCCATGAAGACTATGATTATACGCTAATGGTCTTTGCACAG
CCTATTACTAATAACCCAGACGACTATGTGGATGAAGAAACATACAATTTACAAAAATTA
TTAGCTCCGTATCACAAAGCTARAACGTTAGAAAGACAAGTTTATGAATTAGAAAAATTA
CARGAGRAATTGCCAGARAAATATAAGGCGGAATATAAAAAGAAATTAGATCARACTAGA
GTAGAGTTAGCTGATCAAGTTAAATCAGCAGTGACGGAATTTGAARAATGTTACACCTACA
AATGATCAATTAACAGATTTACAAGAAGCGCATTTTGTTGTTTTTGAAAGTGAAGAAAAT
AGTGAGTCAGTTATGGACGGCTTTGTTGAACATCCATTCTATACAGCAACTTTAAATGGT
CAARAATATGTAGTGATGAAAACAAAGGATGACAGTTACTGGAAAGATTTAATTGTAGAA
GGTAAACGTGTCACTACTGTTTCTAAAGATCCTAAAAATAATTCTAGARCGCTGATTTTC
CCATATATACCTGACAAAGCAGTTTACAATGCGATTGTTAAAGTCGTTGTGGCARACATT
GGTTATGAAGGTCAATATCATGTCAGAATTATAAATCAGGATATCAATACAAAAGATGAT
GATACATCACAAAATAACACGAGTGAACCGCTAAATGTACAAACAGGACAAGAAGGTAAG
GTTGCTGATACAGATGTAGCTGAAAATAGCAGCACTGCAACAARATCCTAAAGATGCGTCT
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GATAARGCAGATGTGATAGAACCAGAGTCTGACGTGGTTARAGATGCTGATAATAATATT
GATAAAGATGTGCAACATGATGTTGATCATTTATCCGATATGTCGGATAATAATCACTTC
GATAAATATGATTTAAAAGAAATGGATACTCAAATTGCCAAAGATACTGATAGAAATGTG
GATAAAGATGCCGATAATAGCGTTGGTATGTCATCTAATGTCGATACTGATAAAGACTCT
AATAAAAATAAAGACAAAGTCATACAGCTGAATCATATTGCCGATAAAAATAATCATACT
GGAAAAGCAGCARAGCTTGACGTAGTGAAACARAATTATAATAATACAGACARAGTTACT
GACAAAAAAACAACTGAACATCTGCCGAGTGATATTCATAAARACTGTAGATAAAACAGTG
AAARCAAAAGAAAAAGCCGGCACACCATCGAAAGAAAACAAACTTAGTCAATCTARAATG
CTACCAAAAACTGGAGARAACAACTTCAAGCCAATCATGGTGGGGCTTATATGCGTTATTA
GGTATGTTAGCTTTATTCATTCCTAAATTCAGAAAAGAATCTARATAA

SEQ ID NO:80 polynucleotide sequence
GCTGAGACGACACAAGATCAAACTACTAATARAAACGTTTTAGATAGTAATAAAGTTAAA
GCAACTACTGAACAAGCAAAAGCTGAGGTAAAAAATCCAACCCAAAACATTTCTGGCACT
CAAGTATATCAAGACCCTGCTATTGTCCAACCAAAAACAGCAAATAACAAAACAGGCAAT
GCTCAAGTAAGTCAAAAAGTTGATACTGCACAAGTAAATGGTGACACTCGTGCTAATCAR
TCAGCGACTACAAATAATACGCAGCCTGTTGCAAAGTCARCAAGCACTACAGCACCTAAAR
ACTAACACTAATGTTACAAATGCTGGTTATAGTTTAGTTGATGATGAAGATGATAATTCA
GAARATCARATTAATCCAGAATTAATTAARATCAGCTGCTAAACCTGCAGCTCTTGAAACG
CAATATAAAACCGCAGCACCTAAAGCTGCAACTACATCAGCACCTARAGCTAAAACTGAA
GCGACACCTAAAGTAACTACTTTTAGCGCTTCAGCACAACCAAGATCAGTTGCTGCAACA
CCARAAACGAGTTTGCCAAAATATAAACCACAAGTARACTCTTCAATTAACGATTACATT
TGTAAAAATAACTTAAAAGCACCTARAATTGARGAAGATTATACATCTTACTTCCCTAAA
TACGCATACCGTAACGGCGTAGGTCGTCCTGAAGGTATCGTAGTTCATGATACAGCTAAT
GATCGTTCGACGATAAATGGTGAAATTAGT TATATGAAAAATAACTATCAAAACGCATTC
GTACATGCATTTGTTGATGGGGATCGTATAATCGAAACAGCACCAACGGATTACTTATCT
TGGGETGTCGGTGCAGTCGGTARCCCTAGATTCATCAATGTTGAAATCGTACACACACAC
GACTATGCTTCATTTGCACGTTCAATGAATAACTATGCTGACTATGCAGCTACACAATTA
CAATATTATGGTTTAAAACCAGACAGTGCTGAGTATGATGGAAATGGTACAGTATGGACT
CACTACGCTGTAAGTAAATATTTAGGTGGTACTGACCATGCCGATCCACATGGATATTTA
AGAAGTCATAATTATAGTTATGATCAATTATATGACTTAATTAATGAAAAATATTTAATA
AAAATGGGTAAAGTGGCGCCATGGGGTACGCAATCTACAACTACCCCTACTACACCATCA
AARCCAACAACACCGTCGARACCATCAACTGGTAAATTAACAGTTGCTGCAAACAATGGT
GTCGCACAAATCAAACCAACAAATAGTGGTTTATATACTACTGTATACGACAAARACTGGT
ARAGCAACTAATGAAGTTCAAAAAACATTTGCTGTATCTAAAACAGCTACATTAGGTAAT
CARAAATTCTATCTTGTTCAAGATTACAATTCTGGTAATAAATTTGGTTGGGTTARAGAA
GGCGATGTGGTTTACAACACAGCTAAATCACCTGTAAATGTAAATCAATCATATTCAATC
AAACCTGGTACGAAACTTTATACAGTACCTTGGGGTACATCTAAACAAGTTGCTGGTAGT
GTGTCTGGCTCTGGAAACCAAACATTTAAGGCTTCAAAGCAACAACAAATTGATAAATCA
ATTTATTTATATGGCTCTGTGAATGGTAAATCTGGTTGGGTAAGTAAAGCATATTTAGTT
GATACTGCTAAACCTACGCCTACACCAACACCTAAGCCATCAACACCTACAACARATAAT
ARATTAACAGTTTCATCATTAAACGGTGTTGCTCAAATTAATGCTAAAAACAATGGCTTA
TTCACTACAGTTTATGACAAAACTGGTAAGCCAACGAAAGAAGTTCAAAAAACATTTGCT
GTAACAAAAGAAGCAAGTTTAGGTGGAAACAAATTCTACTTAGTTAAAGATTACAATAGT
CCAACTTTAATTGGTTGGGTTAAACAAGGTGACGTTATTTATAACAATGCAAAATCACCT
GTAAATGTAATGCAAACATATACAGTAAAACCAGGCACTAAATTATATTCAGTACCTTGG
GGCACTTATAAACAAGAAGCTGGTGCAGTTTCTGGTACAGGTAACCAAACTTTTAAAGCG
ACTAAGCAACAACAAATTGATAAATCTATCTATTTATTTGGAACTGTAAATGGTAAATCT
GGTTGGGTAAGTAAAGCATATTTAGCTGTACCTGCTGCACCTAAAAAAGCAGTAGCACAA
CCAAAAACAGCTGTAAAA

SEQ ID NO: 81 polynucleotide sequence

GCTTATACTGTTACTAAACCACARACGACTCAAACAGTTAGCAAGATTGCTCAAGTTAAA
CCAAACAACACTGGTATTCGTGCTTCTGTTTATGARAAAACAGCGAAAAACGGTGCGAAA
TATGCAGACCGTACGTTCTATGTAACAAAAGAGCGTGCTCATGGTAATGAAACGTATGTA
TTATTAAACAATACAAGCCATAACATCCCATTAGGTTGGTTCAATGTAAAAGACTTAAAT
GTTCAAAACTTAGGCAAAGAAGTTAAAACGACTCAAAAATATACTGT TAATARATCAAAT
AACGGCTTATCAATGGTTCCTTGGGGTACTAAAAACCAAGTCATTTTAACAGGCAATAAC
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ATTGCTCAAGGTACATTTAATGCAACGAAACAAGTATCTGTAGGCAAAGATGTTTATTTA
TACGGTACTATTAATAACCGCACTGGTTGGGTAAATGCAARAAGATTTAACTGCACCAACT
GCTGTGAAACCAACTACATCAGCTGCCAAAGATTATAACTACACTTATGTAATTAAAAAT
GGTAATGGTTATTACTATGTAACACCAAATTCTGATACAGCTARATACTCATTAAAAGCA
TTTAATGAACAACCATTCGCAGTTGTTAAAGAACAAGTCATTAATGGACARACTTGGTAC
TATGGTAAATTATCTAACGGTAAATTAGCATGGATTARATCAACTGATTTAGCTAAAGAA
TTAATTAAGTATAATCARAACAGGTATGACATTAAACCAAGTTGCTCAAATACAAGCTGGT
TTACAATATAAACCACAAGTACARCGTGTACCAGGTAAGTGGACAGATGCTAARTTTAAT
GATGTTAAGCATGCAATGGATACGAAGCGTTTAGCTCAAGATCCAGCATTARAATATCAA
TTCTTACGCTTAGACCAACCACAAAATATTTCTATTGATAAAATTAATCAATTCTTAAAA
GGTAAAGGTGTATTAGAAARCCAAGGTGCTGCATTTAACAAAGCTGCTCAAATGTATGGC
ATTAATGAAGTTTATCTTATCTCACATGCCCTATTAGAARCAGGTAACGGTACTTCTCAA
TTAGCGAAAGGTGCAGATGTAGTGAACAACAARGTTGTAACTARCTCAAACACGAAARTAC
CATAACGTATTTGGTATTGCTGCATATGATAACGATCCTTTACGTGAAGGTATTAAATAT
GCTARACAAGCTGGTTGGGACACAGTATCAARAGCAATCGTTGGTGGTGCTAAATTCATC
GGCAACTCATATGTAAAAGCTGGTCARAATACACTTTACAAAATGAGATGGAATCCTGCA
CATCCAGGAACACACCAATATGCTACAGATGTAGATTGGGCTAACATCAATGCTAAAATC
ATCAAAGGCTACTATGATAAAATTGGCGAAGTCGGCAARTACTTCGACATCCCACAATAT
AAA

SEQ ID NO: 82 polynucleotide sequence

GATCGTGTATTAGCCTCACATCCAGATGTTGCGACAATACGTCAAAACGTGACAGCAGCG
AATGCCGCTAAATCAGCACTTGATCAAGCACGTAATGGCTTAACAGTCGATAAAGCGCCT
TTAGAARATGCGAAARATCAACTACAACATAGTATTGACACGCAAACAAGTACAACTGGT
ATGACACAAGACTCTATAAATGCATACAATGCGAAGTTAACAGCTGCACGTAATAAGATT
CAACAAATCAATCAAGTATTAGCAGGTTCACCGACTGTAGAACAAATTAATACAAATACG
TCTACAGCAAATCAAGCTAAATCTGATTTAGATCATGCACGTCAAGCTTTAACACCAGAT
AAAGCGCCGCTTCAAACTGCGAAAACGCAATTAGAACAAAGCATTAATCAACCAACGGAT
ACAACAGGTATGACGACCGCTTCGTTAAATGCGTACAACCAAARATTACAAGCAGCGCGT
CARAAGTTAACTGAAATTAATCAAGTGTTGAATGGCAACCCAACTGTCCAAAATATCAAT
GATAAAGTGACAGAGGCAAACCAAGCTAAGGATCAATTAAATACAGCACGTCAAGGTTTA
ACATTAGATAGACAGCCAGCGTTAACAACATTACATGGTGCATCTAACTTAAACCAAGCA
CAACAAAATAATTTCACGCAACAAATTAATGCTGCTCAAAATCATGCTGCGCTTGAAACA
ATTAAGTCTAACATTACGGCTTTAAATACTGCGATGACGAAATTAAAAGACAGTGTTGCG
GATAATAATACAATTAAATCAGATCAAAATTACACTGACGCAACACCAGCTAATAAACAA
GCGTATGATAATGCAGTTAATGCGGCTAAAGGTGTCATTGGAGAAACGACTAATCCAACG
ATGGATGTTAACACAGTGAACCAAAAAGCAGCATCTGTTAAATCGACGAAAGATGCTTTA
GATGGTCAACARAACTTACAACGTGCGAAAACAGAAGCAACAAATGCGATTACGCATGCA
AGTGATTTAAACCAAGCACARAARGAATGCATTAACACAACAAGTGAATAGTGCACARAAC
GTGCAAGCAGTAAATGATATTAAACAAACGACTCAAAGCTTAAATACTGCTATGACAGGT
TTAARAACGTGGCGTTGCTAATCATAACCAAGTCGTACAAAGTGATAATTATGTCAACGCA
GATACTAATAAGARRAATGATTACAACAATGCATACAACCATGCGAATGACATTATTAAT
GGTAATGCACAACATCCAGTTATAACACCAAGTGATGTTAACAATGCTTTATCAAATGTC
ACAAGTAAAGAACATGCATTGAATGGTGAAGCTAAGTTAAATGCTGCGAAACAAGAAGCE
AATACTGCATTAGGTCATTTAAACAATTTAAATAATGCACAACGTCAARACTTACAATCG
CAAATTAATGGTGCGCATCAAATTGATGCAGTTAATACAATTAAGCAAAATGCAACARAC
TTGAATAGTGCAATGGGTAACTTAAGACAAGCTGTTGCAGATAAAGATCAAGTGAAACGT
ACAGAAGATTATGCGGATGCAGATACAGCTAAACAAAATGCATATAACAGTGCAGTTTCA
AGTGCCGAAACAATCATTAATCAAACAACAAATCCAACGATGTCTGTTGATGATGTTAAT
CGTGCAACTTCAGCTGTTACTTCTAATAARRATGCATTAAATGGTTATGAAAAATTAGCA
CAATCTAAAACAGATGCTGCAAGAGCAATTGATGCATTACCACATTTAARTAATGCACAA
AAAGCAGATGTTAAATCTAAAATTAATGCTGCATCAAATATTGCTGGCGTAAATACTGTT
AAACAACAAGGTACAGATTTAAATACAGCGATGGGTAACTTGCAAGGTGCAATCAATGAT
GAACAAACGACGCTTAATAGTCAAAACTATCAAGATGCGACACCTAGTAAGARAACAGCA
TACACAAATGCGGTACAAGCTGCGAAAGATATTTTAAATAAATCAAATGGTCAAAATAAR
ACGAAAGATCAAGTTACTGAAGCGATGAATCAAGTGAATTCTGCTAAAAATAACTTAGAT
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GGTACGCGTTTATTAGAT

SEQ ID NO: 83 polynucleotide sequence
GCTTCTACACAACATACAGTACAATCTGGTGAATCATTATGGAGTATTCCTCAARAATAC
AACACTTCAGTAGAGAGTATTAAACAAAATAACCAATTAGATAACAACTTGGTATTCCCT
GGTCAAGTTATCTCAGTAGGTGGAAGTGATGCACAAAATACGTCAAACACTTCTCCACAA
GCTGGTTCAGCATCATCTCATACTGTACAAGCTGGTGAATCATTAAATATCATTGCTAGC
AGATATGGTGTTTCAGTTGATCAATTAATGGCAGCCAATAACTTACGTGGTTATTTAATT
ATGCCTAACCAAACATTACAAATTCCTAATGGTGGATCAGGTGGTACAACACCAACAGCT
ACAACAGGTAGCAATGGCAATGCATCATCTTTTAATCACCAAAATTTATACACTGCTGGT
CAATGTACATGGTACGTATTTGACCGTCGTGCTCAAGCTGGTAGTCCAATTAGCACATAT
TGGTCAGACGCTAAGTATTGGGCTGGTAACGCAGCTAATGATGGTTACCAAGTAAACAAC
ACACCATCAGTTGGTTCAATTATGCAAAGCACACCTGGTCCATATGGTCATGTTGCTTAT
GTTGAACGTGTCAATGGTGATGGTAGTATCTTGATTTCTGAAATGAATTACACATATGGT
CCATACAATATGAACTACCGTACAATTCCAGCTTCAGAAGTTTCTAGCTATGCATTCATC
CATTAA

SEQ ID NO:84 polynucleotide sequence

ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAAATAGAAAAGGCATGATACCARATCGATTARACARA
TTTTCGATAAGAAAGTATTCTGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATT
TTTGGGTTAAGTGGTCATGAAGCTAAAGCGGCAGAACATACGAATGGAGAATTAARATCAA
TCAAAARATGARACGACAGCCCCAAGTGAGAATAAAACAACTAAAAAAGTTGATAGTCGT
CAACTAAAAGACAATACGCARACTGCAACTGCAGATCAGCCTAAAGTGACAATGAGTGAT
AGTGCAACAGTTARAGAAACTAGTAGTAACATGCAATCACCACAAAACGCTACAGCTAAT
CAATCTACTACAAAAACTAGCAATGTAACAACARATGATAAATCATCAACTACATATAGT
AATGAAACTGATAAAAGTAATTTAACACAAGCAAAAGATGTTTCAACTACACCTARAACA
ACGACTATTARACCAAGAACTTTAAATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAA
CAAGGAACAAATGTTAATGATAAAGTACATTTTTCAAATATTGACATTGCGATTGATAAA
GGACATGTTAATCAGACTACTGGTAAAACTGAATTTTGGCCAACTTCARGTGATGTTTTA
AAATTAAAAGCAAATTACACAATCGATGATTCTGTTAAAGAGGGCGATACATTTACTTTT
ARATATGGTCAATATTTCCGTCCAGGATCAGTAAGATTACCTTCACAAACTCAAAATTTA
TATAATGCCCAAGGTAATATTATTGCAAMAGGTATTTATGATAGTACAACAAACACAACA
ACATATACTTTTACGAACTATGTAGATCAATATACAAATGTTAGAGGTAGCTTTGAACAA
GTTGCATTTGCGARACGTAAAAATGCAACAACTGATAAAACAGCTTATARAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGCGAAGAARATCATTGTCGATTATGGTAATAAAAAAGCA
CAACCGCTTATTTCAAGTACAAACTATATTAACAATGAAGATTTATCGCGTAATATGACT
GCATATGTARATCAACCTAAARATACATATACTAAACAAACGTTTGTTACTAATTTAACT
GGATATAAATTTAATCCAAATGCAAAAAACTTCAAAATTTACGAAGTGACAGATCAARAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCTGATACTTCAAAACTTAAAGATGTTACTGATCAATTC
GATGTTATTTATAGTAATGATAATAAAACAGCTACAGTCGATTTAATGAARGGCCARACA
AGCAGCAATAAACAATACATCATTCAACAAGTTGCTTATCCAGATAATAGTTCAACAGAT
AATGGAARAATTGATTATACTTTAGACACTGACAAAACTAAATATAGT TGGTCAARATAGT
TATTCAAATGTGAATGGCTCATCAACTGCTAATGGCGACCARAAGAAATATAATCTAGGT
GACTATGTATGGGAAGATACAAATAARGATGGTAAACAAGATGCCAATGAAAAAGGGATT
AARGGTGTTTATGTCATTCTTAAAGATAGTAACGGTAAAGAATTAGATCGTACGACAACA
GATGAAAATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTAAGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAARCACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCAAATGTAGGTACAGATGATGCTGTAGAT
TCTGATGGACTAACTACAACAGGTGTCATTAAAGACGCTGACAACATGACATTAGATAGT
GGATTCTACAAAACACCAAAATATAGTTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATARA
GATGGTAAACAAGATTCGACTGAAAARGGAATTAAAGGTGTTARAGTTACTTTGCAARAC
GAAAAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGAAAATGGTAAATACCGCTTTGAT
AATTTAGATAGTGGTAAATACAAAGTTATCTTTGAAAAACCTGCTGGCTTAACTCAAACA
GGTACAAATACAACTGAAGATGATAAAGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGATGTAACAATT
ACGGATCATGATGATTTCACACTTGATAATGGCTACTACGAAGAAGAAACATCAGATAGC
GACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCA
GATTCAGACAGCGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGACAGC
GACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCA
GACAGTGATTCAGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCA
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GACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAACGACTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGATAGC
GACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCG
GACTCAGACAACGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTARACATACT
CCGGCTAAARCCAATGAGTACGGTTAAAGATCAGCATAARACAGCTAAAGCATTACCAGAR
ACAGGTAGTGAAAATAATAATTCAARATAATGGCACATTATTCGGTGGATTATTCGCGGCA
TTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTAARAAACAARAATAARATAA

SEQ ID NO: 85 polynucleotide sequence

ATGAATTTGTTAAAGAAAAATAAATATAGTATTAGGAAGTATAAAGTAGGCATATTCTCT
ACTTTAATCGGAACAGTTTTATTACTTTCAAACCCAAATGGTGCACAAGCCTTAACTACG
GATAATAATGTACARAGCGATACTAATCAAGCAACACCTGTAAATTCACAAGATARAGAT
GTTGCTAATAATAGAGGTTTAGCAAATAGTGCGCAGAATACACCTAATCAATCTGCAACA
ACCAATCAAGCAACGAATCAAGCATTGGTTAATCATAATAATGGTAGTATAGTARATCAA
GCTACGCCAACATCAGTGCAATCAAGTACGCCTTCAGCACAAAACAATAATCATACAGAT
GGCAATACAACAGCAACTGAGACAGTGTCAAACGCTAATAATAATGATGTAGTGTCGAAT
AATACCGCATTAAATGTACCAACTAAAACAAATGAAAATGGTTCAGGAGGACATCTAACT
TTARAGGARATTCAAGAAGATGTTCGTCATTCTTCARATARACCAGAGCTAGTTGCAATT
GCTGAACCAGCATCTAATAGACCGAAAAAGAGAAGTAGACGTGCGGCACCGGCAGATCCT
AATGCAACTCCAGCAGATCCAGCGGCTGCAGCGGTAGGAAACGGTGGTGCACCAGTTGCA
ATTACAGCGCCATATACGCCAACAACTGATCCTAATGCCAATARTGCAGGACAAAATGCA
CCTAACGAAGTGCTGTCATTTGATGACAATGGTATTAGACCAAGTACCAACCGTTCTGTG
CCAACAGTAAACGTTGTTAATAACTTGCCGGGCTTCACACTAATCAATGGTGGCAAAGTA
GGGGTGTTTAGTCATGCAATGGTAAGAACGAGCATGTTTGATTCAGGAGATAATAAGAAC
TATCAAGCACAAGGAAATGTAATTGCATTAGGTCGTATACATGGAACTGATACGAATGAC
CATGGCGATTTTAATGGTATCGAGAAAGCATTAACAGTAAATCCGAATTCTGAATTAATC
TTTGAATTTAATACAATGACTACTAAAAACGGTCARGGCGCAACAAATGTTATTATCAAA
ARTGCTGATACTAATGATACGATTGCTGAARAGACTGTTGAAGGCGGTCCAACTTTGCGT
TTATTTAAAGTACCTGATAATGTGAGAAATCTCAAAATTCAATTTGTACCTAAAAATGAC
GCAATAACAGATGCGCGTGGCATTTATCAACTAAAAGATGGTTACAAATACTATAGCTTT
GTTGACTCTATCGGACTTCATTCTGGGTCACATGTTTTTGTTGAAAGACGAACAATGGAT
CCAACAGCAACAAATAATAAAGAGTTTACTGTAACAACATCATTAAAGAATAATGGTAAT
TCTGGTGCTTCTCTAGATACAAATGACTTTGTATATCAAGT TCAATTACCTGAAGGTGTT
GAATATGTGAACAATTCATTGACTAAAGATTTTCCAAGTAACAATTCAGGCGTTGATGTT
AATGATATGAATGTTACATATGATGCAGCAAATCGTGTGATAACAATTARAAGTACTGGA
GGAGGTACAGCARACTCTCCGGCACGACTTATGCCTGATAAAATACTCGATTTAAGATAT
AAATTACGTGTAAATAATGTGCCGACACCAAGAACAGTAACATTTAACGAGACATTAACG
TATAAAACATATACACAAGATTTCATTAATTCAGCTGCAGAAAGTCATACTGTAAGTACA
ARTCCATATACTATCGATATCATCATGAATARAGATGCATTACAAGCCGAAGTTGACAGA
CGTATTCAACAAGCTGATTATACATTTGCGTCATTAGATATCTTTAATGGTCTGAAACGA
CGCGCACARACGATTTTAGATGARAATCGTAACAATGTACCATTAAATARAAGAGTTTCT
CAAGCATATATTGATTCATTAACTAATCARATGCAACATACGTTAATTCGAAGTGTTGAT
GCTGAAAATGCAGTTAATAAAAAAGTTGACCAAATGGAAGATTTAGTTAATCAAAATGAT
GAATTGACAGATGAAGARAAACAAGCAGCAATACAAGTTATCGAGGAACATARAAATGAA
ATAATTGGTAATATTGGTGACCAAACGACTGATGATGGCGTTACTAGAATCARAGATCAA
GGTATACAGACCTTAAGTGGGGATACTGCAACACCGGTTGTTARACCAARTGCTAARAAA
GCAATACGTGATAAAGCAACGAAACAAAGGGAAATTATCAATGCARCACCAGATGCTACT
GAAGACGAGATTCAAGATGCACTAAATCAATTAGCTACGGATGAAACAGATGCTATTGAT
AATGTTACGAATGCTACTACAAATGCTGACGTTGARACAGCTAAARATAARTGGCATCAAT
ACTATTGGAGCAGTTGTTCCTCAAGTAACTCATAAAAAAGCTGCAAGAGATGCAATTAAC
CAAGCAACAGCAACGAAAAGACAACAAATAAATAGTAATAGAGAAGCAACTCAGGAAGAG
ARARATGCAGCATTGAACGAATTAACTCAAGCAACCAACCATGCTTTAGAACAAATCAAT
CAAGCAACAACAAATGCTAATGTTGATAACGCCAAAGGAGATGGTCTAAATGCCATTAAT
CCAATTGCTCCTGTAACTGTTGTTAAGCAAGCTGCAAGGGATGCCGTATCACATGATGCA
CAACAACATATCGCAGAGATCAATGCTAATCCTGATGCGACTCAAGAARGAAAGACAAGCA
GCAATTGACAAAGTGAATGCTGCTGTAACTGCAGCARACACARACATTTTAAACGCTAAT
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ACCAATGCTGATGTTGAACAAGTAAAGACAAATGCGATTCAAGGAATACAAGCAATTACA
CCAGCTACAAAAGTAAAAACAGATGCAAAAAATGCCATCGATARAAGTGCGGAAACGCAA
CATAATACGATATTTAATAATAATGATGCGACGCTCGAAGAACAACAAGCAGCACAACAA
TTACTTGATCAAGCTGTAGCCACAGCGAAGCAAAATATTAATGCAGCAGATACGAATCAA
GAAGTTGCACAAGCAAAAGATCAGGGCACACAAAATATAGTAGTGATTCAACCGGCAACA
CAAGTTAAAACGGATACTCGCRATGTTGTARATGATAARGCGCGAGAGGCGATAACARAT
ATCAATGCTACAACTGGCGCGACTCGAGAAGAGAAACAAGAAGCGATAAATCGTGTCAAT
ACACTTAAAAATAGAGCATTAACTGATATTGGTGTGACGTCTACTACTGCGATGGTCAAT
AGTATTAGAGACGATGCAGTCAATCARATCGGCGCAGTTCAACCGCATGTAACGARGAAA
CAAACTGCTACAGGTGTATTAAATGATTTAGCAACTGCTAAAAAGCAAGAAATTAATCAA
AACACAAATGCAACAACTGAAGAAAAGCAAGTGGCTTTAAATCAAGTGGATCAAGAGTTA
GCAACGGCAATTAATAATATAAATCAAGCTGATACARATGCGGAAGTAGATCAAGCGCAA
CAATTAGGTACAAAAGCAATTAATGCGATTCAGCCAAATATTGTTARAAARACCTGCAGCA
TTAGCACAAARTCAATCAGCATTATAATGCTAAATTAGCTGAAATCAATGCTACACCAGAT
GCAACGRATGATGAGAAAAATGCTGCGATCAATACTTTAAATCAAGACAGACAACAAGCT
ATTGAAAGTATTAAACAAGCTAACACAAATGCAGAAGTAGACCAAGCTGCGACAGTAGCA
GAGAATAATATCGATGCTGTTCAAGTTGATGTAGTARAAAAACAAGCACCGCGAGATARA
ATCACTGCTGAAGTGGCGAAGCGTATTGAAGCGEGTTAAACAAACACCTAATGCAACTGAC
GAAGARAAGCAGGCTGCTGTTAATCARATCAATCAACTTAAAGATCAAGCAATTAATCAA
ATTAATCAAAACCAAACAAATGATCAGGTAGACACAACTACAAATCAAGCGGTARATGCT
ATAGATAATGTTGAAGCTGAAGTAGTAATTAAAACAAAGGCAATTGCAGATATTGAAAAA
GCTGTTAAAGAAAAGCAACAGCAAATTGATAATAGTCTTGATTCAACAGATAATGAGAAA
GAAGTTGCTTCACAAGCATTAGCTAARGAAAAAGARAAAGCACTTGCAGCTATTGACCAA
GCTCAAACGAATAGTCAGGTGAATCAAGCAGCAACAAATGGTGTATCAGCGATTAARATT
ATTCAACCTGAAACAAAAGTTAAACCAGCTGCACGTGAAAAAATCAATCAAAAAGCGAAT
GAATTACGTGCTAAGATTAATCAGGATARAGAAGCAACAGCAGAAGAAAGACAAGTAGCA
CTAGATAAAATCAATGRATTTGTAAATCAAGCCATGACAGATATTACGAATAATAGAACA
AATCAACAAGTTGATGATACAACAAGTCAAGCGCTTGATAGCATTGCTTTAGTGACGCCT
GACCATATTGTTAGAGCAGCTGCTAGAGATGCAGTTAAGCAACAATATGAAGCTAAARAG
CGCGAAATTGAGCAAGCGGAACATGCGACTGATGAAGAAAAACAAGTTGCTTTAAATCAA
TTAGCGAATAATGAAAAACGTGCATTACAARACATCGATCAAGCAATAGCGAATAATGAT
GTGAAACGTGTTGAAACAAATGGCATTGCTACACTARAAGGTGTACAACCTCATATTGTA
ATTAAGCCTGAAGCACAACAAGCAATAAAAGCAAGTGCAGAAAATCAAGTAGAATCAATA
AAAGATACACCACATGCAACAGTTGATGAATTAGATGAAGCGAATCAATTAATTAGCGAC
ACACTCAAACAAGCGCAACAAGAAATAGAAAATACAAATCAAGATGCTGCTGTTACTGAT
GTTAGAAATCARACAATCAAGGCAATAGAGCAAATAAAACCTAAAGTAAGACGTARACGA
GCTGCGCTTGATAGCATTGAAGAAAATAATAARAATCAACTCGATGCAATCCGARATACG
TTGGATACTACTCAAGATGAAAGAGATGTTGCTATTGATACTTTAAATAAAATTGTAAAT
ACAATTAAARATGACATTGCACAAAACAAAACGAATGCAGAAGTGGATCGAACTGAGACT
GATGGCAACGACAACATCAAAGTGATTTTACCTAAAGTTCAAGTTAAACCAGCAGCGCGT
CAATCTGTTGGTGTAAAAGCCGAAGCTCAAAATGCACTAATCGATCAAAGCGATTTATCA
ACTGAAGAAGAAAGACTAGCTGCTAAACATTTAGTAGAACAAGCACTTAATCAGGCTATT
GATCAGATCAATCATGCAGATAAGACTGCCCAAGTTAATCAAGATAGTATAAATGCTCAA
AATATTATTTCAAARAATTAAACCAGCGACAACAGTTAAAGCAACAGCATTACAACAAATT
CAARATATCGCTACAAATAARATTAATTTAATTAAAGCAAATAACGAAGCGACAGATGAA
GAACAAAATATTGCAATAGCACAAGTTGAAAAAGAGTTAATTAAAGCTAAACAACAAATT
GCTAGTGCAGTGACTAATGCAGATGTGGCATATTTATTGCATGATGAGAAAAACGAAATT
CGTGAAATCGAACCTGTTATTAACAGAAAGGCGTCTGCTCGAGAACAATTGACAACATTA
TTCAACGATAAAAAACAAGCAATTGAAGCGAATATTCAAGCAACGGTAGAAGAAAGAAAT
AGTATATTAGCACAGTTACAAAATATTTATGACACTGCTATTGGACAAATTGATCAAGAT
CGTAGCAATGCACAAGTTGATAAAACAGCATCATTAAATCTACAAACAATACATGATTTA
GATGTACATCCTATTAARAAGCCAGATGCTGAAAARACGATTAATGATGATCTTGCACGC
GTCACTGCTTTAGTGCAAAATTATCGAAAAGTAAGTAATCGTAATARGGCTGATGCATTA
AAAGCTATAACTGCTTTAAAATTACAAATGGATGAAGAATTAAAAACAGCACGCACTAAT
GCTGATGTTGATGCAGTTTTAAAACGATTTAATGTTGCATTAAGCGATATAGAAGCAGTA
ATTACTGAAAAAGAAAATAGCTTACTGCGAATTGATAACATTGCTCAACAAACATATGCG
AAATTCAAAGCGATCGCAACACCAGAACAATTAGCTAAAGTAAAAGTATTAATTGATCAA
TATGTTGCAGATGGCAATAGAATGATTGATGAAGATGCGACATTAAATGACATCAAACRAA
CACACGCAATTCATTGTTGATGAAATTTTAGCAATTAAATTACCAGCTGARAGCGACGAAA
GTATCACCAAAAGAAARTTCAGCCAGCTCCAAAAGTTTGTACGCCTATTAARAAAAGAAGAG
ACACATGAATCGCGCAAAGTTGAAAAAGAACTTCCAAATACAGGTTCTGAAGGAATGGAT
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TTACCATTGAAAGAATTTGCACTGATTACAGGTGCGGCTTTGTTAGCTAGAAGACGTACT
AAARACGARAAAGAATCATAA

SEQ ID NO: 86 polynucleotide sequence
GAGGAGAATTCAGTACAAGACGTTAAAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGC
ARTGATCAGTCTAGTGATGAAGAAAAGAATGATGTGATCARTAATAATCAGTCAATAARAC
ACCGACGATAATAACCAAATAATTAAAAAAGAAGARACGAATAACTACGATGGCATAGAA
ARACGCTCAGAAGATAGAACAGAGTCAACAACAAATGTAGATGAAAACGAAGCAACATTT
TTACAAAAGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTAAAAGAATCCTCA
TCAGTCGAATCCTCAAATTCATCAATTGATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATA
AATAGAGAAGAATCTGTTCAAACAAGTGATAATGTAGAAGATTCACACGTATCAGATTTT
GCTAACTCTAAAATAAAAGAGAGTAACACTGAATCTGGTAAAGARGAGAATACTATAGAG
CAACCTAATAAAGTAAAAGAAGATTCAACAACAAGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATA
GATGAARAAATTTCAAATCAAGATGAGTTATTAAATTTACCAATAAATGAATATGAARAT
AAGGCTAGACCATTATCTACAACATCTGCCCAACCATCGATTAAACGTGTAACCGTAAAT
CAATTAGCGGCGGAACAAGGTTCGAATGTTAATCATTTAATTAAAGTTACTGATCAAAGT
ATTACTGAAGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTAAAGCACATGATGCTGAAAACTTA
ATCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGATGATAAGGTGAAATCTGGTGATACGATGACAGTG
GATATAGATAAGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTACAATACCARAAATA
AAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACAAAAATAAACAAATC
ACCTATACTTTTACAGATTATGTAGATAAGTATGAAAATATTAAAGCACACCTTAAATTA
ACGTCATACATTGATAAATCAAAGGTTCCAAATAATAATACCAAGTTAGATGTAGAATAT
AAAACGGCCCTTTCATCAGTAAATAAAACAATTACGGTTGAATATCAAAGACCTAACGAA
ARTCGGACTGCTAACCTTCAAAGTATGTTTACAAACATAGATACGAAAAATCATACAGTT
GAGCAAACGATTTATATTAACCCTCTTCGTTATTCAGCCAAGGAAACAAATGTAAATATT
TCAGGGAATGGTGATGAAGGTTCAACAATTATAGACGATAGCACAATAAT TAAAGTTTAT
AAGGTTGGAGATAATCAAAATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGATTACAGTGAATAT
GRAGATGTCACAAATGATGATTATGCCCAATTAGGAAATAATAATGATGTGAATATTAAT
TTTGGTAATATAGATTCACCATATATTATTAAAGTTATTAGTAAATATGACCCTAATAAG
GATGATTACACGACTATACAGCAAACTGTGACAATGCAGACGACTATAAATGAGTATACT
GGTGAGTTTAGAACAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTACAAGTTCAGGTCAA
GGACAAGGTGACTTGCCTCCTGAAAAAACTTATARAATCGGAGATTACGTATGGGAAGAT
GTAGATAAAGATGGTATTCAAAATACAAATGATAATGAAAAACCGCTTAGTAATGTATTG
GTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACTTCAAAATCAGTCAGAACAGATGAAGATGGGAAA
TATCAATTTGATGGATTGAAARACGGATTGACTTATAAAATTACATTCGAAACACCTGAA
GGATATACGCCGACGCTTAAACATTCAGGAACARATCCTGCACTAGACTCAGAAGGTAAT
TCTGTATGGGTAACTATTAATGGACAAGACGATATGACGATTGATAGTGCATTTTATCAA
ACACCTAAATACAGCTTAGGGAACTATGTATGGTATGACACTAATAAAGATGGTATTCAA
GGTGATGATGAARAAGGAATCTCTGGAGTTAAAGTGACGTTAAAAGATGARAACGGAAAT
ATCATTAGTACAACTACAACCGATGAAAATGGAAAGTATCAATTTGATAATTTAAATAGT
GGTAATTATATTGTTCATTTTGATAAACCTTCAGGTATGACTCAAACAACAACAGATTCT
GGTGATGATGACGAACAGGATGCTGATGGGGAAGAAGTTCATGTAACAATTACTGATCAT
GATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAA

SEQ ID NO: 88polynucleotide sequence

ATGATTAACAGGGATAATAAAAAGGCAATAACAAAAAAGGGTATGATTTCAAATCGCTTAAACAAAT TTTCGATTAGAAA
GTATACTGTAGGAACTGCATCGATTTTAGTAGGTACGACATTGATTTTTGGTCTAGGGAACCAAGAAGCTAAAGCTGCTG
AAAACACTAGTACAGAAAATGCGAAACAAGATGATGCAACGACTAGTGATAATAAAGAAGTAGTGTCGGAAACTGAARAT
AATTCGACAACAGAAAATGATTCAACAAATCCAATTAAGAAAGAAACAAATACTGATTCACAACCAGAAGCTAAAGAAGA
ATCAACTACATCAAGTACTCAACAACAGCARAATAACGTTACAGCTACAACTGAAACTAAGCCTCARRACATTGAAARAG
AARATGTTAAACCTTCAACTGATAAAACTGCGACAGAAGATACATCTGTTATTTTAGAAGAGAAGAAAGCACCAAATTAT
ACAAATAACGATGTAACTACARAACCATCTACAAGTGAAATTCAAACARAACCAACTACACCTCAAGAATCTACAAATAT
TGAAAATTCACAACCGCAACCAACGCCTTCAARAGTAGACAATCAAGTTACAGATGCAACTAATCCARAAGAACCAGTAR
ATGTGTCAARAGAAGAACTTAAAAATAATCCTGAGAAATTAAAAGAATTAGTTAGAAATGATAACARTACAGATCGTTCA
ACTAAACCAGTTGCTACAGCTCCAACAAGTGTTGCACCAAAACGATTAAATGCGAAAATGCGTTTTGCAGTTGCACAACC
AGCAGCAGTTGCTTCAARTAATGTAAATGACT TAATTACAGTTACGAAACAGACGATCAAAGTTGGCGATGGTAAAGATA
ATGTGGCAGCAGCGCATGACGGTARAGATATTGAATATGATACAGAGTTTACAATTGACAATAAAGTCAAAARAGGCGAT
ACAATGACGATTAATTATGATAAGAATGTAATTCCTTCGGATTTAACAGATARAAATGATCCTATCGATATTACTGATCC
ATCAGGAGAGGTCATTGCCAAAGGAACATTTGATAAAGCGACTAAGCAAATCACATATACATTTACAGATTATGTAGATA
ARTATGAAGATATAAAAGCACGTTTAACTTTATACTCATATATTGATARGCAAGCAGTACCTAATGAAACTAGTTTGAAT
TTAACGTTTGCAACAGCAGGTAAAGARACTAGCCAARACGTTTCTGTTGATTATCAAGACCCAATGGTTCATGGTGATTC
AAACATTCAATCTATCTTTACAAAGTTAGATGAAAACAAACAAACTATTGAACAACAAATTTATGTTAATCCTTTGARAA
AARCAGCAACTARCACTAAAGTTGATATAGCTGGTAGTCARGTAGATGATTATGGAAATATTAAACTAGGAAATGGTAGT
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ACCATTATTGACCAARATACAGAAATAAAAGTTTATAAAGTTAACCCTAATCAACAATTGCCTCAAAGTAATAGAATCTA
TGATTTTAGTCAATACGAAGATGTAACAAGTCAATTTGATAATAAAAAATCATTTAGTAATAATGTAGCAACATTGGATT
TTGGTGATATTAATTCAGCCTATATTATCAAAGTTGTTAGTAAATATACACCTACATCAGATGGCGAACTAGATATTGCT
CAAGGTACTAGTATGAGAACAACTGATAAATATGGTTATTATAATTATGCAGGATATTCAAACTTCATCGTAACTTCTAA
TGACACTGGCGGTGGCGACGGTACTGTTAARCCTGAAGAAAAGTTATACAAAATTGGTGACTATGTATGGGAAGACGTTG
ATAAAGACGGTGTCCAAGGTACAGATTCGARARGARAAGCCAATGGCAAACGTTTTAGTTACATTAACT TACCCGGACGGT
ACTACAAAATCAGTAAGAACAGATGCTAACGGTCATTATGAATTCGGTGGTTTGAAAGACGGAGAARCTTATACAGTTAA
ATTCGAARCGCCAGCTGGATATCTTCCAACAAARGTAAATGGAACAACTGATGGTGAAAAAGACTCARATGGTAGTTCTA
TAACTGTTAAAAT TAATGGTAARGATGATATGTCTTTAGACACTGGTTTTTATAAAGAACCTARATATAATCTTGGTGAC
TATGTATGGGAAGATACAAATAAAGATGGTATCCAAGATGCTARTGAACCTGGTATCARAAGATGTTAAGGTTACATTAAA
AGATAGTACTGGAAARGTTATTGGTACAACTACTACTGATGCCTCGGGTARATATAARTTTACAGATTTAGATAATGGTA
ACTATACAGTAGAATTTGAAACACCAGCAGGTTACACGCCAACGGTTAAAAATACTACAGCTGAAGATAAAGATTCTAAT
GGTTTAACAACAACAGGTGTCATTAAAGATGCAGATAATATGACATTAGACAGTGGTTTCTATAAAACACCAAAATACAG
TTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATAAAGACGGTAAACAAGATTCAACTGAARAAGGTATCAARGATGTTARAG
TTACTTTATTAAATGAAAAAGGCGAAGTARTTGGAACAACTAARACAGATGARRATGGTARATATCGTTTCGATAATTTA
GATAGCGGTAAATACAAAGTTATTTTTGAAAAGCCTGCTGGCTTAACACAAACAGTTACAAATACAACTGAAGATGATAR
AGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGACGTAACAATTACGGATCATGATGATT TCATACTTGATAACGGATACTTCGAAGAAG
ATACATCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGA
CTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATT
CAGACAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGATTCGGACAGTGATTCAGACT CAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCGGACTCGGATGCAGGAAAACATACACCTGTTAAACCAATGAGTACTA
CTARAGACCATCACAATAAAGCAAAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAARTAACGGCTCARATAACGCAACGTTATTT
GGTGGATTATTTGCAGCATTAGGTTCATTATTIGTTATTCGGTCGTCGCAAAAAACAAAACAAATAR

SEQ ID NO: 90 polynucleotide sequence

ATGCTAAACAGAGAARATAAARACGGCAATAACAAGGAAAGGCATGGTATCCAATCGATTAAATARATTTTCGATTAGAAA
GTACACAGTGGGAACAGCATCAATTTTAGTAGGTACARCATTAATTTTTGGTCTGGGGAACCAAGAAGCARAGGCTGCAG
AAAGTACTAATAAAGAATTGAACGAAGCGACAACTTCAGCAAGTGATAATCAATCGAGTGATAAAGTTGATATGCAGCAA
CTARATCAAGAAGACAATACTAAAAATGATAATCAAARAGAAATGGTATCATCTCAAGGTAATGAAACGACTTCAAATGG
GAATRAATTAATAGAARAAGAAAGTGTACAATCTACCACTGGAAATAAAGTTGAAGTTTCARCTGCCAAATCAGATGAGC
AAGCTTCACCAAAATCTACGAATGAAGATTTAAACACTAARCAAACTATAAGTAATCARGARGCGTTACAACCTGATTTG
CARGAGAATARATCAGTGGTAAATGTTCAACCAACTAATGAGGAAAACAAAAAGGTAGATGCCARAACTGAATCAACTAC
ATTAAATGTTAAARGTGATGCTATCAAGAGTAATGATGAAACT CTTGTTGATAACAATAGTAATTCAAATAATGAAAATA
ATGCAGATATCATTTTGCCAAAAAGTACAGCACCTAAACGTTTGAATACAAGAATGCGTATAGCAGCAGTACAGCCATCA
TCAACAGAGGCTAAAAATGTTAATGATTTAATCACATCAAATACAACATTAACTGTCGTTGATGCAGATAAAARCAATAA
AATCGTACCAGCCCARGATTATTTATCATTAAAATCACAAATTACAGTTGATGACAAAGTTAAATCAGGTGATTATTTCA
CAATTAAATACTCAGATACAGTACAAGTATATGGATTGAATCCGGAAGATATTAAAAATATTGGTGATATTAAAGATCCA
AATAATGGTGAAACAATTGCGACTGCARAACATGATACTGCAAATAATTTAATTACATATACATTTACAGAT TATGTTGA
TCGATTTAATTCTGTACAAATGGGAATTAATTATTCAATTTATATGGATGCTGATACAATTCCTGTTAGTAAARACCATG
TTGAGTTTAATGTTACGATAGGTAATACTACAACAARAACAACTGCTAACATTCAATATCCAGATTATGTTGTAAATGAG
AAARATTCAATTGGATCAGCGTTCACTGAAACAGTTTCACATGTTGGAAATAAAGAAAATCCAGGGTACTATAAACAAAC
GATTTATGTAAATCCATCGGARARATTCTTTAACAAATGCCAAACTAARAGTTCARGCTTACCACTCAAGTTATCCTAATA
ATATCGGGCARATAAATAAAGATGTAACAGATATAAARATATATCAAGTTCCTAAAGGTTATACAT TAAATAAAGGATAC
GATGTGAATACTAARGAGCTTACAGATGTAACAAATCAATACTTGCAGAARATTACATATGGCGACAACARTAGCGCTGT
TATTGATTTTGGARATGCAGATTCTGCTTATGTTGTAATGGTTAATACAAAAT TCCAATATACARATAGCGAAAGCCCAA
CACTTGTTCAAATGGCTACTTTATCTTCAACAGGTAATAAATCCGTTTCTACTGGCAATGCTTTAGGATTTACTAATAAC
CAAAGTGGCGGAGCTGGTCAAGAAGTATATAAAATTGGTAACTACGTATGGGAAGATACTAATARAAACGETGTTCAAGA
ATTAGGAGAAAAAGGCGTTGGCAATGTAACTGTAACTGTATTTGATAATAATACAAATACARAAGTAGGAGAAGCAGTTA
CTAAAGAAGATGGGTCATACTTGATTCCARRCTTACCTAATGGAGAT TACCGTGTAGAATT TTCAAACTTACCARAAGGT
TATGARGTAACCCCTTCAARACAAGGTAATAACGARGAATTAGATTCAAACGGCTTATCTTCAGTTATTACAGTTAATGG
CAAAGATAACTTATCTGCAGACTTAGGTATTTACAAACCTAAATACAACTTAGGTGACTATGT CTGGGAAGATACAAATA
AAAATGGTATCCAAGACCAAGATGAARAAAGGTATATCTGGCGTAACGGTAACATTAARAGATGARAACGGTAACGTGTTA
AAAACAGTTACAACAGACGCTGATGGCAAATATAAATTTACTGATTTAGATAATGGTAATTATAAAGTTGAATTTACTAC
ACCAGAAGGCTATACACCGACTACAGTAACATCTGGTAGCGACATTGAAAAAGACTCTAATGGTTTAACAACAACAGGTG
TTATTAATGGTGCTGATAACATGACATTAGATAGTGGATTCTACAAAACACCAARATATARTTTAGGTAATTATGTATGG
GARGATACAAATAAAGATGGTAAGCAGGATTCAACTGAAAAAGGTATT TCAGGCGTAACAGT TACATTGAAAAATGARAA
CGGTGAAGTTTTACAAACAACTAAAACAGATARAGATGGTAAATATCAATTTACTGGATTAGAAAATGGAACTTATARAG
TTGAATTCGAAACACCATCAGGTTACACACCAACACAAGTAGGTTCAGGAACTGATGAAGGTATAGATTCAAATGGTACA
TCAACAACAGGTGTCATTAAAGATAAAGATAACGATACTATTGACTCTGGTTTCTACARACCGACTTACAACTTAGGTGA
CTATGTATGGGAAGATACAAATAAAAACGGTGTTCAAGATAAAGATGAAAAGGGCATTTCAGGTGTAACAGTTACGTTAA
AAGATGAAARCGACAAAGTTTTAAAAACAGTTACAACAGATGAAAATGGTAAATATCAATTCACTGATTTAAACAATGGA
ACTTATAAAGTTGAATTCGAGACACCATCAGGTTATACACCAACTTCAGTAACTTCTGGAAATGATACTGARARAGATTC
TAATGGTTTAACAACAACAGGTGTCATTAAAGATGCAGATAACATGACATTAGACAGTGGTTTCTATAAAACACCAARAT
ATAGTTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTARTAAAGACGGCAAACAAGATTCAACTGAAAAAGGTATCAAAGATGTT
AAAGTTACTTTATTAAATGAAAAAGGCGAAGTAATTGGAACAACTAAAACAGATGARAATGGTARATACTGCTTTGATAA
TTTAGATAGCGGTAAATACARAGTTATTTTTGAAAAGCCTGCTGGCTTAACACAAACAGTTACAAATACAACTGAAGATG
ATAAAGATGCAGATGGTGGCGAAGTTGACGTAACAATTACGGATCATGATCATTTCACACT TGATARCGGATACTTCGAA
GAAGATACATCAGACRGCGATTCAGACTCAGATAGTGACTCAGACAGCGACTCAGACT CAGACAGCGACTCAGACTCAGA
CAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACT
CAGATTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAGCGATTCAGACTCA
GATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGA

47/68



TTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATT
CAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCGACTCAGACTCTGATAGCGACTCAGACTCAGACAGT
GATTCAGACAGCGATTCAGACTCGGATGCAGGAARACATACACCTGTTAAACCAATGAGTACTACTAAAGACCATCACAA
TAARGCAAAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAATAACGGCTCAAATAACGCAACGTTATTTGGTGGATTATTTGCAG
CATTAGGTTCATTATTGTTATTCGGTCGTCGCARAAAACAAAACAAATAR

SEQ ID NO: 92 polynucleotide sequence

ATGGCTAAATATCGAGGGAARCCGTTTCAATTATATGTAAAGTTATCGTGTTCGACARTGATGGCGACAAGTATCATTTT
AACGAATATCTTGCCGTACGATGCCCAAGCTGCATCTGAARAGGATACTGAAATTACAAAAGAGATATTATCTAAGCAAG
ATTTATTAGACAAAGTTGACAAGGCARTTCGTCAAATTGAGCAATTARAACAGTTATCGGCTTCATCTARAGAACATTAT
AAAGCACAACTARATGAAGCGAAAACAGCATCGCAAATAGATGAAATCATAAAACGAGCTAATGAGTTGGATAGCARAGA
CAATAAARGTTCTCACACTGAAATGAACGGTCAAAGTGATATAGACAGTAAATTAGATCAATTGCTTAAAGATTTAAATG
AGGTTTCTTCAARATGTTGATAGGGGTCAACAAAGTGGCGAGGACGATCTTAATGCAATGAAARATGATATGTCACAAACG
GCTACAACAAAACATGGAGAARARGATGATAARAATGATGAAGCAATGGTAAATAAGGCGTTAGAAGACCTAGACCATTT
GARTCAGCAAATACACAAATCGARAGATGCATCGAAAGATACATCGGARGATCCAGCAGTGTCTACAACAGATAATAATC
ATGAAGTAGCTAAAACGCCARATARTGATGGTTCTGGACATGTTGTGTTAAATAAAT TCCTTTCARATGAAGAGAATCAR
AGCCATAGTAATCGACTCACTGATAAATTACAAGGAAGCGATAAARTTAATCATGCTATGAT TGAAAAATTAGCTAARAG
TAATGCCTCAACGCAACATTACACATATCATAAACTGAATACGTTACAATCTTTAGATCAACGTATTGCAAATACGCAAC
TTCCTAAAAATCARAAATCAGACTTAATGAGCGAAGTAAATARGACGAAAGAGCGTATAAAAAGTCAACGAAATATTATT
TTGGAAGAACTTGCACGTACTGATGATRAAAAGTATGCTACACAAAGCATTTTAGAAAGTATATTTAATAAAGACGAGGC
AGTTAAARTTCTAAAAGATATACGTGTTGATGGTAAAACAGATCAACAAATTGCAGATCAAATTACTCGTCATATTGATC
AATTATCTCTGACARCGAGTGATGATTTATTAACGTCATTGATTGATCAATCACARGATAAGTCGCTATTGATTTCTCAA
ATTTTACAAACGAAATTAGGAAAAGCTGAAGCAGATAAATTGGCTAAAGATTGGACGAATAAAGGATTATCAAATCGCCA
AATCGTTGACCAATTGAAGAAACATTTTGCATCAACTGGCGACACGTCTTCAGATGATATATTAAAAGCAATTTTGAATA
ATGCCAAAGATAARAAACAAGCAATTGAAACGATTTTAGCARCACGTATAGARAGACARAAGGCAARATTACTGGCAGAT
TTAATTACTARARTAGARACAGATCAAAATAAAAT TTTTAATTTAGTTAAATCGGCATTGAATGGTAAAGCGGATGATTT
ATTGAATTTACAAARGAGACTCAATCAAACGAAAAAAGATATAGATTATATTTTATCACCAATAGTARATCGTCCARGTT
TACTAGATCGATTGAATAAAAATGGGAAAACGACAGATTTAAATAAGTTAGCARATTTAATGARTCAAGGATCAGATTTA
TTAGACAGTATTCCAGATATACCCACACCAAAGCCAGAAAAGACGTTAACACTTGGTAAAGGTAATGGATTGTTAAGTGG
ATTATTARATGCTGATGGTAATGTATCTTTGCCTAAAGCGGGGGAAACGATAAAAGAACATTGGTTGCCGATATCTGTAA
TTGTTGGTGCAATGGGTGTACTAATGATTTGGTTATCACGACGCAATAAGTTGAAARATAAAGCATAA

SEQ ID NO: 94 polynucleotide sequence

ATGAAAAAATTAGCAACAGTAGGTTCTTTAATTGTAACAAGCACTTTAGTATTCTCAAGTAT
GCCTTTTCAARATGCGCATGCCGACACAACTTCAATGAATGTGTCGAATAAACAAAGCCAAA
ATGTACAAAATCATCGTCCTTATGGCGGAGTAGTACCACAAGGAATGACGCAAGCACAATAT
ACTGAATTAGAGAAAGCTTTACCCCAATTAAGCGCTGGCAGTAATATGCAAGACTATAATAT
GAAATTGTATGATGCGACGCAAAATATTIGCTGATAAATACAATGTGATAATTACAACTAATG
TAGGGGTATTTAAACCACATGCTGTTAGAGATATGAATGGCCATGCGTTACCTTTAACARAA
GATGGCAATTTTTATCAAACGAATGTAGATGCAAATGGTGTTAATCATGGTGGTAGTGAAAT
GGTGCAAAATAAAACAGGTCATATGAGTCAACAAGGCCATATGAATCAGAACACACACATGA
ACCAACAGCCACACATGCAACAAGGTCATATGCAATCATCARACCATCAAATGATGAGTCCA
ARAGCAAATATGCATTCATCAAATCATCAAATGAACCAAAGTAACAAAAAAGTTTTACCAGC
TGCTGGTGAAAGTATGACATCARGTATTCTTACTGCAAGTATTGCCGCACTACTATTAGTAT
CTGGGTTATTCTTAGCATTTAGACGACGTTCAACAAATARATAA
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Figure 3

Purification of alpha toxin
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Purification of SdrC
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Figure 5

Anti-Atl-amidase ELISA
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Figure 5

0.D. at 1/1000 serum dilution
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Figure 5

O.D. at 1/1000 serum dikstion
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Figure 5

Anti-lsdB ELISA
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Figure 5

Anti-ati-AaA ELISA
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Figure 6

Anti-SdrC mice sera
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Figure 6

Anti-FnbpA mice sera
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Figure 6
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Figure 6

Anti-Sbi mice sera
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Figure 6

Anti-CIfA mice sera
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Figure 7

Anti-lsa A rabbit sera
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Figure 7

Anti-lsdB rabbit sera
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Figure 7

Anti HarA rabbit sera
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Figure 7

Anti-Sdrg rabbit sera
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Figure 7

Anti-Sbi rabbit sera
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Figure 7

Anti-CIFa rabbit sera
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Figure 7
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Figure 7

Anti-Atl amidase rabbit sera
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