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wild-type ClfA A (Ni23)domain protein (rClfA)

agtgaaaatagtgttacgcaatctgatagcgcaagtaacgaaagcaaaagtaatgattcaagt

S EN S8 V T Q S D S A S N E S XK 8§ N D 8
agcgttagtgetgcacctaaaacagacgacacaaacgtgagtgatactaaaacategtea
s Vv S A A P K TD D TNV $ D T K T & S
aacactaataatggcgaaacgagtgtggegecaaaatccagcacaacaggaaacgacacaa
N T N NG E T $ V A O N P A Q ¢ E T T Q
tcatcatcaacaaatgeaactacggaagaaacgecggtaactggtgaagoctactactacy
s 8§ T waTT EE T PV TG E AT TT
acaacgaatcaagctaatacaccggeaacaactcaatcaagcaatacaaatgecggaggaa
TT N Q A N T P A T T Q 8 S N T N A E E
ttagtgaatcaaacaagtaatgaaacgacttttaatgatactaatacagtatcatctgta
L v N 2T S N ET T F NIDTTNTV 8 § V
aattcacctcaaaattetacaaatgeggaaaatgtttcaacaacgecaagatacticaact
N S P Q N §8 TN AUENWV S T T D T 8 T
gaagcaacaccttcaaacaatgaatcagetecacagagtacagatgcaagtaataaagat
E A T P S N N E S A P @ 5 T D A S N K D
gtagttaatcaageggttaatacaagtgegcctagaatgagageatttagtttageggea
vV VvV N 0 A vV N T § A P R M R A F S8 Ib, A A
gtagetgcagatgecaceggeagectyggeacagatattacgaatcagttgacgaatgtagaca
vV A A DA P A A G T DI TN QL TNV T
gttggtattgactetggtacgactgtgtatcecgraccaagcaggttatgtcaaactgaat
vV ¢ T p S ¢ T TV Y P H Q A G Y V E L N
tatggtttittecagtgectaattctgetgttaaaggtygacacattcaaaataactgtacet
Yy 6 F § V P N $ A V K G D T F K I T V P
aaagaattaaacttaaatggtgtaacttcaactgctaaagtgccaccaattatggetgga
K EL N L N GV T S T™ a KV P P I M A G
gatcaagtattggcaaatggtgtaatcgatagtgatggtaatgttattbatacacttaca
b vV L AN GV I D S§ D G NV I Y T F 7T
gactatgtasatactaaagatgatgtaaaagecaactttgaccatgeccgettatattgac
D Y VN T KDODV K aTILTM3H a8 10
cctgaaaatgttaaaaagacaggtaatgtgacattggctactggeataggtagracaaca
P E N ¥V K XK T G N V T L A % 6 I G 8 T T
gcaaacaaaacagtattagtagattatgaaaaatatggtaagttttataacttatctatt
A N K © VL Vv D Y E XK Y G K F ¥ N L 8§ I
aaaggtacaattgaccaaatcgataaaacaaataatacgtatoegteagacaatttatgte
K ¢ T 1 b ¢ I D X T™ N NT Y R Q T I Y V
aatccaagtggagataacgttatigegecggttttaacaggtaatttaaaaccaaatacy
N P § G DNV I A PV L T G N L K P N T
gatagtaatgcattaatagatcagcaaaatacaagtattaaagtatataaagtagataat
D 8 N AL I D Q Q N T S I K V ¥ ¥ ¥V D N
geagcotgatttatetgaaagttactitgtgaatoccagaaaacttigaggatgtcactaat
A-A D L 8 E § Y F V N P E N F E D VvV T N
agtgtgaatattacattcccaaatccaaatcaatataaagtagagtttaatacgectgat
S vV N I T F P N P N Q ¥ K V E F N T P D
gatcaaattacaacaccgtatatagtagttgttaatggtcatattgatccgaatagcaaa
oo L T T P Y I V V VYV N G H I D P N S K
ggtgatttagectttacgttcaactttatatgggtataactegaatataattbggeogetet
G b L A L R § T UL Y G Y N S N I I W R 8
atgtcatgggacaacgaagtageatttaataacggateaggttetggtgacggtatcgac
M 8§ W DN E V A F N NG S G &8 ¢ D G I D
aaaccagttgttcctgaacaacctgatgagectggtgaaattgaaccaattccagag
K P VvV V P E Qg P D E P G E I E P I P E
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Absorbance 405 nm
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