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Figure 1

SEQ ID NO:1 polypeptide sequence
MLQVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGELDSQTGHVSLGKNERLAVLKQDHYAYEDER
VLDVVIKGHERLYEVMKEKDEIYMKPDFSDEDGIRAAELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIDPTLHDKKMAELENNQ
KIKVLLAQSLFGEPDVLLLDEPTNGLDIPAISWLEDFLINFDNTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKVYVGNYDFW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDF IARFSANASKSKQATSRKKQLEKIELDDIQPSSRRYPFVKFTPEREIGNDLL
TVQNLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILIGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGSFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFEGVNM
NLVDWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLS SANVLLLDEPTNHLDLES I TAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNKQGGVSKEIPYEEYLQEIGVLK

SEQ ID NO:2 polypeptide sequence
MLQVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGEIDSQTGHVSLGKDERLAVLKQDHFAYEDER
VLDVVIKGHERLYQVMKEKDE I YMKPDFSDEDGIRAAELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIEPDLHDKNMSELENNQ
KVKVLLAQSLFGDPDVLLLDEPTNGLDIPAISWLEDFLINFENTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKLYVGNYDFW
YOSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDFIARFSANASKSKQATSRKKOLEKIELDDIQPSSRRYPYVKFTPEREIGNDLL
TVENLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILVGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGTFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFDGVDM
NLVEWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLS SANVLLLDEPTNELDLES ITAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNQAGALSKEVPYEEYLQEIGVLQNN

SEQ ID NO:3 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEIIAPELI
EGEFSVLDQVSIDKMMIALDGTPNKGKLGANAILGVSIAVARAAADLLGQPLYKYLGGFNGKQLPVPMMNIVNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGATTFKESLRWGTEIFHNLKS ILSKRGLETAVGDEGGFAPKFEGTEDAVETIIQAIEAAGYKPGEEVF
LGFDCASSEFYENGVYDYSKFEGEHGAKRTAAEQVDYLEQLVDKYPIITIEDGMDENDWDGWKQLTERIGDRVQLVGDDL
FVTNTEILAKGIENGIGNSILIKVNQIGTLTETFDATEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELFET

AKYDGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:4 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEMIAPEIV
EGEFSVLDQVSIDKMMIQLDGTHNKGKLGANAILGVSIAVARAAADLLGQPLYKYLGGFNGKQLEVPMMNI VNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGAESFKESLRWGAEIFENLKSILSERGLETAVGDEGGFAPRFEGTEDAVETIIKAIEKAGYKPGEDVF
LGFDCASSEFYENGVYDYTKFEGEHGAKRSAAEQVDYLEELIGKYPIITIEDGMDENDWEGWKQLTDRIGDKVQLVGDDL
FVINTEILSKGIEQGIGNSILIKVNQIGTLTETFDAIEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELYETAKFEGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:S polypeptide sequence
MKKIVTATIATAGLATIAFAGHDAQAAEQNNNGYNSNDAQSYSYTYTIDAQGNYHY TWTGNWNPSQLTQNNTYYYNNYNT
YSYNNASYNNYYNHSYQYNNYTNNSQTATNNY Y TGEGSGASYSTTSNNVHVT TTAAPSSNGRSISNGYASGSNLYTSGQCT
YYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAASSGYTVNNTPKVGAIMQTTOGYYGHVAYVEGVNSNGSVRVSEMNYGHGAGVVTS
RTISANQAGSYNFIH '

SEQ ID NO:6 polypeptide sequence
MKKIATATIATAGFATIAIASGNQAHASEQDNYGYNPNDPTSYSYTYTIDAQGNYHY TWKGNWHPSQLNQDNGYYSYYYY
NGYNNYNNYNNGYSYNNYSRYNNYSNNNQS YNYNNYNSYNTNSYRTGGLGASYSTSSNNVQVTTTMAPSSNGRSISSGYT
SGRNLYTSGQCTYYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAARAGY TVNNTPKAGATMQTTQGAYGHVAYVESVNSNGSVRVSE
MNYGYGPGVVTSRTISASQAAGYNFIH

SEQ ID NO:7 polypeptide sequence

MKKIATATIATAGIATFAFAHHDAQAAEQNNDGYNPNDPYSYSYTYTIDAEGNYHYTWKGNWSPDRVNTS YNYNNYNNYN
YYGYNNYSNYNNYSNYNNYNNYQSNNTQSQRTTQPTGGLGASYSTSSSNVHVTITTSAPSSNGVSLSNARSASGNLYTSGQ
CTYYVFDRVGGKIGSTWGNANNWANAAARSGYTVNNSPAKGAILQTSQGAYGHVAYVEGVNSNGS IRVSEMNYGHGAGVV
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TSRTISASQAASYNYIH

SEQ ID NO:8 polypeptide sequence
MKKLVPLLLALLLLVAACGTGGKQS SDKSNGKLKVVTTNS ILYDMAKNVGGDNVDIHS IVPVGODPHEYEVKPKDIKKLT
DADVILYNGLNLETGNGWFEKALEQAGKSLKDKKVIAVSKDVKPIYLNGEEGNKDKQDPHAWLSLDNGIKYVKTIQQTFI
DNDKKHKADYEKQGNKY IAQLEKLNNDSKDKFNDIPKEQRAMITSEGAFKYFSKQYGITPGY IWEINTEKQGTPEQMROA
IEFVKKHKLKHLLVETSVDKKAMESLSEETKKDIFGEVYTDS IGKEGTKGDSYYKMMKSNIETVHGSMK

SEQ ID NO:9 polypeptide sequence
MKKILALAIAFLIILAACGNHSNHEHHSHEGKLKVVTTNSILYDMVKRVGGNKVDVHS IVPVGQODPHEYEVKPKDIKALT
DADVVFYNGLNLETGNGWFEKALDQAGKSTKDKNVIAASNNVKP I YLNGEEGNKNKQDPHAWLSLENGIKYVKTIQKSLE
HHDKKDKSTYEKQGNAYI SKLEELNKDSKNKFDDIPKNQRAMMTSEGAFKYFAQQFDVKPGY INEINTEKQGTPGOMKQA
IKFVKDNHLKHLLVETSVDKKAMOSLSEETKKDIYGEVFTDS IGKEGTKGDSYYKMMKSNIDTTHGSMK

SEQ ID NO:10 polypeptide sequence
MKKTIMASSLAVALGVTGYAAGTGHQAHAREVNVDQAHLVDLAHNHQDOLNAAPTKDGAYDIHFVKDGFQYNFTSNGTTW
SWSYEAANGQTAGFSNVAGADYTTSYNQGSDVQSVSYNAQSSNSNVEAVSAPTYHNYSTSTTSSSVRLSNGNTAGATGSS
AAQIMAQRTGVSASTWAAIIARESNGQVNAYNPSGASGLFQTMPGWGPTNTVDQQINAAVKAYKAQGLGAWGE

SEQ ID NO:11 polypeptide sequence
MKKTVIASTLAVSLGIAGYGLSGHEAHASETTNVDKAHLVDLAQHNPEELNAKPVOAGAYDIEFVDNGYQYNFTSNGSEW
SWSYAVAGSDADYTESSSNQEVSANTQSSNTNVQAVSAPTSSESRSYSTSTTSYSAPSHNYSSHSSSVRLSNGNTAGSVG
SYAAAQMAARTGVSASTWEHIIARESNGQLHARNASGAAGLFQTMPGWASTGSVNDQINAAYKAYKAQGLSAWGM

SEQ ID NO:12 polypeptide sequence

MNYRDKIQKFSIRKYTVGTFSTVIATLVFLGFNTSQAHARETNQPASVVKOKQOSNNEQTENRESQVONSONSQONSQSLS
ATHENEQPNNSQANLVNQKVAQSSTTNDEQPASQNVNTKKDSATAATTQPDKEES KHKONESQSANKNGNDNRAAHVENH
EANVVTASDSSDNGNVQHDRNELQAFFDANYHDYRFIDRENADSGTFNYVKGIFDKINTLLGSNDPINNKDLQLAYKELE
QAVALIRTMPQRQQTSRRSNRIQTRSVESRAAEPRSVSDYQNANSSYYVENANDGSGYPVGTY INASSKGAPYNLPTTPW
NTLKASDSKEIALMTAKQTGDGYQWVIKFNKGHAPHONMI FWFALPADQVPVGRTDFVTVNSDGTNVQWSHGAGAGANKP
LQOMWEYGVNDPDRSHDFKIRNRSGQVIYSWPTVHVYSLEDLSRASDYFSEAGATPATKAFGRQNFEY INGQKPAESPGV
PKVYTFIGQGDASYTISFKTQGPTVNKLYYAAGGRALEYNQLFMYSQLYVESTQDHQQRLNGLRQVVNRTYRIGTTKRVE
VSQGNVQTKKVLESTNLNIDDFVDDPLS YVKTPSNKVLGFYPTNANTNAFR PGGVQELNEYQLSQLFTDQKLOEARRTRN
PIRLMIGFDYPDGYGNSETLVPVNLTVLPEIQHNIKFFKNDDTQNIAEKPFSKQAGHPVFYVYAGNQGNASVNLGGSVTS
IQPLRINLTSNENFTDKDWQITGIPRTLHIENSTNRTNNARERNIELVGNLLPGDYFGTIRFGRKEQLFEIRVKPHTPTI
TTTAEQLRGTALQKVPVNISGIPLDPSALVYLVAPTNQTTNGGSEADQIPSGYTILATGTPDGVENTITIRPQDYVVFIP
PVGKQIRAVVYYNKVVASNMSNAVTILPDDIPPTINNPVGINAKY YRGDEVNFTMGVSDRHSGIKNTTITTLPSGWTSNL
TKSDNKNGSLAITGRVSMNQAFNSDITFKVSATDNVNNTTNDSQSKHVS IHVGKISEDAHPIVLGNTEKVVVVNPTAVSN
DEKQSIITAFMNKNQNIRGYLASTDPVTVDNNGNVTLHYRDGSSTTLDATNVMTYEPVVKSEYQTANAAKTATVTIAKGQ
SFNIGDIKQYFTLSNGQAIPNGTFTNITSDRTIPTAQEVSQMNAGTQLYHIVASNAYHKDTEDFYISLKIVDVKQPEGDQ
RVYRTSTYDLTTDEISKVKQAFINANRDVITLAEGDISVTNTPNGANVSTITVNINKGRLTKSFASNLANMNFLRWVNFP
QDYTVTWINAKIANRPTDGGLSWSDDHKSL IYRYDATLGTQITTNDILTMLKATTTVPGLRNNI TGNEKAQAEAGGRPNY
RTTGYSQSNATTDGQRQFTLNGQVIQILDIINPSNGYGGQPVINSNTRANHSNSTVVNVNEPAANGAGAFTIDHVVKSNS
THNASDAVYKAQLYLTPYGPKQYVEHLNONTGNTTDAINIYFVPSDLVNPTISVGNY TNHQVFSGETF TNTITANDNFGV
QSVTVPNTSQITGTVDNNHQHVSATAPNVTSATSKTINLLATDTSGNTATTSFNVTVKPLRDKYRVGTSSTAANPVRIAN
ISNNATVSQADQTTIINSLTFTSNAPNRNYATASANEITSKTVSNVSRTGNNANVTVTVTHODGTTSTVTVPVKHVIPET
VAHSHYTVQGQDFPAGNGSSAADYFKLSNGSAIPDATITWVSGQAPNKDNTRIGEDITVTAHILIDGETTPITKTATYKV
VRTVPKHVFETARGVLYPGVSDMYDAKQYVKPVNNSWSTNAQHMNFQFVGTYGPNKDVVGISTRLIRVTYDNRQTEDLTT
LSKVKPDPPRIDANSVTYKAGLTNQEIKVNNVLNNSSVKLFKADNTPLNVTNITHGSGFSSVVTVSDALPNGGIKAKSSI
SMNNVTYTTQDEHGQVVTVTRNESVDSNDSASVTVTPQLQATTEGAVF IKGGDGFDFGHVERFIQNPPHGATVAWHDSPD
TWKNTVGNTHKTAVVTLPSGQGTRNVEVPVKVY PVANAKAPSRDVKGONLTHGTNAIDY ITFDPNTNTNGI TAAWANRQQ
PNNQQAGVQHLNVDVTYPGISAAKRVPVTVNVYQFEFPQTTYTTTVGGTLASGTOASGYAHMONASGLPTDGFTYKWNRD
TTGTNDANWAAMNKPNTAQVVNAKYDVIYNGHTFATSLPAKFVVKDVQPAKPTVTETAAGAITIAPGANQTVNTHAGNVT
TYADKLVIKRNGNVVTTFTRRNNTSPWVKEASADNVTGIVGTNNGITVAAGTFNPADTIQVVATQGSGETISDEQRSDDF
TVVAPQPNQATTKIWQNGHIDITPNNPSGHLINPTQAMD IAY TEKVGNGAEHSKTINVVRGONNQWTIANKPDYVTLDAQ
TGKVTFNANTIKPNSSITITPKAGTGHSVSSNPSTLTAPAAHTVNTTEIVKDYGSNVTAAEINNAVQVANKRTAT IKNGT
AMPTNLAGGSTTTIPVTVTYNDGSTEEVQESIFTKADKREL I TAKNHLDDPVSTEGKKPGTITQYNNAMENAQQQINTAK
TEAQQVINNERATPQQVSDALTKVRAAQTKIDQAKALLONKEDNSQLVTSKNNLQSSVNQVPSTAGMTQQSIDNYNAKKR
EAETEITAAQRVIDNGDATAQQISDEKHRVDNALTALNQAKHDLTADTHALEQAVQOLNRTGTTTGKKPASITAYNNSIR
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* ALOSDLTSAKNSANATI IQKPIRTVQEVQSALTNVNRVNERLTQAINQLVPLADNSALRTAKTKLDEEINKSVTTDGMTQS
STQAYENAKRAGQTETTNAQONVINNGDATDQQIAAEKTKVEEKYNSLKQAIAGLTPDLAPLOTAKTQLONDIDQPTSTTG
MTSASVAAFNDKLSAARTKIQEIDRVLASHPDVATIRONVTAANAAKTALDQARNGLTVDKAPLENAKNQLOHSIDTQTS
TTGMTQDSINAYNAKLTAARNKVQQINQVLAGSPTVDQINTNTSAANQAKSDLDHARQAT,TPDKAPLONAKTQLEQSINQ
PTDTTGMTTASLNAYNQKLQAARQKLTEINQVLNGNPTVONINDKVAEANQAKDQLNTARQGLTLDRQPALTTLHGASNL
NQAQONNFTQQINAAQNHAALETIKSNITALNTAMTKLKDSVADNNTIKSGONYTDATPANKQAYDNAVNAAKGVIGETT
NPTMDVNTVNQKAASVKSTKDALDGQONLQORAKTEATNATITHASDLNQAQKNALTQQVNSAQNVQAVND IKQTTQSLNTA
MTGLKRGVANHNQVVQSDNYVNADTNKKNDYNNAYNHAND I INGNAQHPVITPSDVNNALSNVTSKEHATLNGEAKLNAAK
QEANTALGHLNNLNNVQORONLQSQINGAHQIDAVNTIKONATNLNSAMGNLRQAVADKDQVKRTEDYADADTAKQNAYNS
AVSSAETIINQTANPTMSVDDVNRATSAVITNKNALNGDEKLVQSKTDAARATDALPHLNNAQKADVKSKINAASNIAGV
NTVKQQGTDLNTAMGNLQGAINDEQTTLNSONYQDATPSKKTAY TNAVQAAKD ILNKSNGONKTKDQVITEAMNQVNSAKN
NLDGTRLLDQAKQTAKQQLNNMTHLTTAQKTNLTNQINSGTTVAGVHTVQSNANTLDOAMNTLRQSIANNDATKASEDYV
DANNDKQTAYNNAVAAAETI INANSNPEMNPSTITQKAEQVNSSKTALNGDENLATAKONAKTYLNTLTSITDAQKNNLI
SQISSATRVSGVDTVKONAQHLDOAMANLONGINNESQVKSSEKYRDADTNKQQEYDNATITAAKATLNKSTGPNTAQNAV
EBALQRVNTAKDALNGDAKLIARQNARKQHLGTLTHITTAQRNDLTNQIS

SEQ ID NO:13 polypeptide sequence

MGNLQTAINDKSGTLASQNFLDADEQKRNAYNQATSAAETILNKQTGPNTAKTAVEQALNNVNSAKHALNGTONLNNAKQ
AAITAINGASDLNQKOKDALKAQANGAQRVSNANDVORNATELNTAMGOLOHATADKTNTLASSKYVNADSTKQONAYTTK
VINAEHIISGTPTVVTTPSEVTAAANQVNSAKQELNGDERLRVAKONANTAIDALTQLNTPQKAKLKEQVGOANRLEDVQ
SVOTNGQSLNNAMKGLRDS IANETTVKASONYTDASPNNQSTYNSAVSNAKGI INQTNNPTMDTSAITQATTQVNNAKNG
LNGAENLRNAQNTAKQNLNTLSHLTNNQKSAISSQIDRAGHVSEVTAAKNAATELNAQMGNLEQATHDONTVKQGVNFTD
ADKAKRDAYTNAVSRAETILNKTQGANTSKQDVEAATQNVTSAKNALNGDONVTNAKNAAKNALNNLTS INNAQKRDLTT
KIDOATTVAGVEAVSNTGTQLNTAMANLQNGINDKANTLASENYHDADSDKKTAY TQAVTNAEN I LNKNSGSNLDKAAVE
NALSQVTNAKGALNGNHNLEQAKSNANTTINGLQHLTTAQKDKLKQQVQQAQNVAGVDTVKSSANTLNGAMGTLRNS IQD
NTATKNGONYLDATERNKTNYNNAVDSANGYVINATSNPNMDANAINQIATQVTS TKNALDGTHNLTQAKQTATNAIDGAT
NLNKAQKDALKAQVTSAQRVANVTS IQQTANELNTAMGOLOHGIDDENATKQTQKYRDAEQSKKTAYDQAVARRKATLNK
QTGSNSDKAAVDRALQQVTSTKDALNGDAKLAEAKAAARQNLGTLNHITNAQRTALEGQINQATTVDGVNTVKTNANTLD
GAMNSLQGAINDKDATLRNONYLDADESKRNAYTQAVTAAEGILNKQTGGNTSKADVDNALNAVTRAKAALNGAENLRNA
KTSATNTINGLPNLTQLOKDNLKHQVEQAQNVVGVNGVKDKGNTLNTAMGALRTS IQNDNTTKTSQNYLDASDSNKNNYN
TAVNNANGVINATNNPNMDANAINDMANQVNTTKAALNGAQNLAQAKTNATNTINNAQDLNQKQOKDALKTQVNNAQRVSD
ANNVQHTATELNGAMTALKAAIADKERTKASGNYVNADQEKRQAYDSKVTNAENI INGTPNATLTVNDVNSAASQUNAAK
TALNGDNNLRVAKEHANNTIDGLAQLNNVQKAKLKEQVQSATTLDGVQTVKNSSQTLNTAMKGLRDS IANEAT IKAGONY
TDASPNNRNEYDSAVTAAKAT INQTSNPTMEPNTITQATSQVTTKEHALNGAQNLAQAKTTAKNNLNNLTS INNAQKDAL
TRNIDGATTVAGVNQETAKATELNNAMHSLONGINDETQTKQTQKYLDAEPSKKSAYDQAVNAAKATILTKASGONVDKAA
VEQALQNVNSTKTALNGDAKLNEAKAAAKQTLGTLTHINNAQRNALDNEI TQATNVEGVNTVKAKAQOLDGAMGQLETS I
RDKDTTLQSQNYQDADDAKRTAYSQAVNAAATILNKTAGGNTPKADVERAMQAVTQANTALNGIONLERAKQAANTAITN
ASDLNTKQKEALKAQVTSAGRVSAANGVEHTATELNTAMTALKRATADKADTKASGNYVNADANKRQAYDEKVTAAEHIV
SGTPTPTLTPSDVTNAATOVTNAKTQLNGNHNLEVAKONANTAIDGLTSLNGPQKAKLKEQVGOATTLPNVQTVRDNAQT
LNTAMKGLRDS IANEATIKAGONYTDASQNKQNDYNNAVTAAKAI IGQTTSPSMIAQE INQAKDQVTAKQOALNGQENLR
TAQTNAKQHLNGLSDLTNAQKDAAKRQIEGATHVNEVTQAQNNADALNTAMTNLKNG I QDONT I KQGVNFTDADEAKRNA
YTNAVTQAEQILNKAQGPNTAKDGVETALONVORAKNELNGNONVANAKTTAKNALNNLTS INNAQKAALKSQIEGATTV
AGVNQVSTMASELNTAMSNLQRGINDEAATKAAQKYTEADRDKQTAYNDAVTAAKTLLDKTAGSNDNKVAVEQALQRVNT
AKTALNGDARLNEAKNTAKQQLATMSHLTNAQKANLTEQIERGTTVAGVQGIQANAGTLNQAMNQLRQSIASKDATKSSE
DYQDANADLQNAYNDAVTNAEGI ISATNNPEMNPDTINQKASQVNSAKSALNGDEKLAAVKQTAKSDIGRLTDLNNAQRT
AANAEVDQAPNLAAVTAAKNKATSLNTAMGNLKHALAEKDNTKRSVNYTDADQPKQQAYDTAVTQAEAITNANGSNANET
QVQAALNQLNQAKNDLNGDNKVAQAKETAKRALASYSNLNNAQSTAATSQIDNATTVADVTAAQNTANELNTAMGQLONG
INDQNTVKQQVNFTDADQGKKDAYTNAVTNAQG I LDKANGONMTKAQVEAALNQVTTAKNALNGDANVRQAKSDAKANLG
TLTHLNNAQKQDLTSQTEGATTVNGVNSVKTKAQDLDGAMORLESATANKDQTKASENY IDADPTKKTAFDNAITQAESY
LNKDHGTNKDKQAVEQAIQSVTSTENALNGDANLQCAKTEATQAIDNLTQLNTPQKTALKQOVNAAQRVSGVTDLKNSAT
SLNNAMDQLKQAIGDHDTIVAGGNYTNASPDKQGAYTDAYNAAKNIVNGSPNVITNAADVTAATQRVNNAETSLNGDTNL
ATAKQQAKDALRQMTHLSDAQKQS ITGQIDSATQVTGVQSVKDNATNLDNAMNQLRNS I ANKDEVKASQPYVDADTDKQN
AYNTAVTSAENI INATSQPTLDPSAVTQAANQVNTNKTALNGAQNLANKKQETTANINRLSHLNNAQKQDLNTQVTNAPN
ISTVNQVKTKAEQLDQAMERL INGIQDKDQVKQSVNFTDADPEKQTAYNNAVTAAENI INQANGTNANQSQVEAALSTVT
TTKQAULNGDRKVTDAKNNANQTLS TLDNLNNAQKGAVTGNINQAHTVAEVTQATIQTAQELNTAMGNLKNSLNDKDTTLGS
QNFADADPEKKNAYNEAVRNAENILNKSTGTNVPKDQVEAAMNQUNTTKAALNGTONLEKAKQHANTATDGLSHLTNAQK
EALKQLVQQSTTVAEAQGNEQKANNVDAAMDKLRQS IADNATTKONQNYTDASPNKKDAYNNAVTTAQGI IDQTTNPSLD
PTVINQAAGQVSTSKNALNGNENLEAAKQOQATQSLGSLDNLNNAQKQAVTNQINGAHTVDEANQTIKONAQNLNTAMGNLK
QATIADKDATKATVNFTDADQAKQOAYNTAVTNAENI I SKANGGNATQTEVEQAIQQVNAAKQALNGNANVOHAKDEATAL
INNSNDLNQAQKDALKQQVONATTVAGVNNVKQTAQELNNAMTQLKQGIADKEQTKADGNFVNADSDKQNAYNQAVAKAE
ALISGTPDVVVTPSEITAALNKVTQAKNDLNGNTNLATAKONVOHAIDQLPNLNQAQRDEYSKQITQATLVPNVNAIQQOA
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ATTLNDAMTQLKQGIANKAQIKGSENYHDADTDKQTAYDNAVTKAEELLKQTTNPTMDPNTIQOALTKVND TNQAT.NGNQ
KLADAKQDAKTTLGTLDHLNDAQKQALTTQVEQAPDIATVNNVKONAQNLNNAMTNLNNATLODKTETLNS INFTDADQAK
KDDYTNAVSHAEGILSKANGSNASQTEVEQAMQRVNEAKQATLNGNDNVQRAKDAAKQVITNANDLNQAQKDALKQOVDAA
QTVANVNTIKQTAQDLNQAMTQLKOGIADKDQTKANGNFVNADTDKQNAYNNAVAHAEQI ISGTPNANVDPQQVAQATLQQ
VNQAKGDLNGNHNLQVAKDNANTAIDQLPNLNQPQKTALKDQVSHAELVTGVNAIKQNADALNNAMGTLKQOIQANSQVP
QSVDFTQADQDKQQOAYNNAANQAQQIANGTPTPVLAPDTVTKAVTTMNQAKDATLNGDEKLAQAKQDALANLDTLRDLNQP
ORDALRNQINQAQALATVEQTKONAQNVNTAMGNLKQGIANKDTVKASENYHDADVDKQTAYTNAVSQAEGI INQTTNPT
LNPDDITRALTQOVTDAKNSLNGEAKLATEKQNAKDAVSGMTHLNDAQKQALKGQIDQSPEIATVNQVKQTATSLDQAMDQ
LSQAINDKDQILADGNYLNADPDKONAYKQAVAKAEATLLNKQSGTNEVQAQVESITNEVNAAKQOATNGNDNLANAKQQAK
QQLANLTHI,NDAQKQSFESQITQAPLVTDVTTINQKAQTLDHAMELLRNSVADNQTTLASEDYHDATAQRONDYNKAVTA
ANNIINQTTSPTMNPDDVNGATTQVNNTKVALDGDENLARAKQQANNRLDQTLDHLNNAQKQQLOSQITQSSDIAAVNGHK
QTAESLNTAMGNLINAIADHQAVEQRGNFINADTDKQTAYNTAVNEAAAMINKQOTGONANQTEVEQATITKVQTTLQALNG
DHNLQVAKTNATQAIDVLTSLNDPQKTALKDQVTAATLVTAVHQIEQNANTLNQAMHGLROS IQDNAATKANSKYINEDQ
PEQONYDQAVQAANNIINEQTATLDNNAINQVAATVNTTKAATLHGDVKLONDKDHAKQTVSQLAHLNNAQKHMEDTLIDS
ETTRTAVKODLTEVQALDQLMDALQQSIADKDATRASSAYVNAEPNKKQAYDEAVQNAEST TAGLNNPTINKGNVSSATQ
AVISSKNALDGVERLAQDKQTAGNSLNHLDQLTPAQQQALENQINNATTCDKVAEI TAQAQATLNEAMKALKESIKDQPQT
EASSKFINEDQAQKDAYTQAVQHAKDLINKTTDPTLAKSI IDQATQAVTDAKNNLHGDQKLAQDKORATETLNNLSNLNT
PORQALENQINNAATRCEVAQKLTEAQALNQAMEALRNSIQDQQQTESGSKF INEDKPQKDAYQAAVONAKDLINQTGNP
TLDKAQVEQLTHAFKQAKDNLHGDQKLADDKQHAVTDLNQLNGLNNPOQROALESQINNAATRGEVAQKLAEAKALDQAMQ
ALRNSIQDQQQTEAGSKF INEDKPQKDAYQAAVONAKDLINQTGNPTLDKSQVEQLTQAVTTAKDNLHGDQKLARDQQQA
VITVNALPNLNHAQQQTLTDAINAAPTRTEVAQHVQTATELDHAMETLKNKVDQVNTDKAQPNYTEASTDKKEAVDQATQ
BAAQSITDPTNGSNANKDAVEQALTKLQEKVNELNGNERVAEAKTQAKQOTIDQLTHLNADQIATAKONIDQATKLOPIAEL
VDQATQOLNQSMDQLOOAVNEHANVEQTIDYTQADSDKQKAYKQATADAENVLKONANKQOVDOALONTLNAKQATLNGDER
VALAKTNGKHDIDQLNATLNNAQQDGFKGRIDQSNDLNQIQQIVDEAKALNRAMDQLSQEITGNEGRTKGSTNYVNADTQV
KQVYDEAVDKAKQALDKSSGONLTAEQVIKLNDAVTAAKKALNGEERLNNRKAEATLORLDQLTHLNNAQRQLATIQQTNNA
ETLNKASRAINRATKLDNAMGAVQQYIDEQHLGVISSTNYINADDNLKANYDNAIANAAHELDKVQGNAIAKAEAEQLKQ
NIIDAQNALNGDONLANAKDKANAFVNSLNGLNQQQODLAHKAINNADTVSDVIDIVNNQIDLNDAMETLKHLVDNEIPN
AEQTVNYONADDNAKTNFDDAKRLANTLLNSDNTNVND INGAIQAVNDATIHNLNGDQRLODAKDKATIQSINQATLANKLKE
IEASNATDQDKLIAKNKAEELANSI INNINKATSNQAVSQVQTAGNHATIEQVHANETI PKAKIDANKDVDKQVQALIDEID
RNPNLTDKEKQALKDRINQILOQGHNDINNALTKEEIEQAKAQLAQAT.QDIKDLVKAKEDAKODVDKQVQALIDEIDQNP
NLTDKEKQALKDRINQILQQGHNGINNAMTKEE IEQAKAQLAQALKEIKDLVKAKENAKQDVDKQVQALIDEIDONPNLT
DKEKQALKDRINQILQQOGHNDINNAMTKEEIEQAKAQLAQALODIKDLVKAKEDAKNAIKALANAKRDQINSNPDLTPEQ
KAKALKEIDEAEKRALONVENAQTIDQLNRGLNLGLDDIRNTHVWEVDEQPAVNEIFEATPEQILVNGELIVHRDDIITE
ODILAHINLIDQLSAEVIDTPSTATISDSLTAKVEVTLLDGSKVIVNVPVKVVEKELSVVKQOAIESIENAAQQKIDEIN
NSVTLTLEQKEAAIAEVNKLKQQAIDHVNNAPDVHSVEEIQQQOEQAY IEQFNPEQFTIEQAKSNATIKSIEDAIQHMIDET
KARTDLTDKEKQEAIAKLNQLKEQAIQAIQRAQSISEITEQLEQFKAQMKAANPTAKELAKRKQEAISRIKDFSNEKINS
IRNSEIGTADEKQAAMNQINEIVLETIRDINNAHTLQQVEAALNNGIARISAVQIVISDRAKQSSSTGNESNSHLTIGYG
TANHPFNSSTIGHKKKLDEDDD IDPLHMRHFSNNFGNVIKNAIGVVGISGLLASFWFFIAKRRRKEDEEEELEIRDNNKD
SIKETLDDTKHLPLLFAKRRRKEDEEDVTVEEKDSLNNGESLDKVKHTPFFLPKRRRKEDEEDVEVINENTDEKVLKDNE
HSPLLFAKRRKDKEEDVETTTSIESKDEDVPLLLAKKKNQKDNQSKDKKéASKNTSKKVAAKKKKKKSKKNKK

SEQ ID NO:14 polypeptide sequence

MNNRDKLQKFS IRKYAIGTFSTVIATLVFMGINTNHASADELNONQKLIKQLNQTDDDDSNTHSQEIENNKONSSGQTES
LRSSTSONQANARLSDQFKDTNETSQQLPTNVSDDS INQSHSEANMNNE PLKVDNS TMQAHSKIVSDSDGNASENKHHKL
TENVLAESRASKNDKEKENLQEKDKSQQVHPPLDKNALQAFFDAS YHNYRMIDRDRADATEYQKVKSTFDYVNDLLGNNQ
NIPSEQLVSAYQQLEKALELARTLEQQSTTEKRGRRSTRSVVENRSSRSDYLDARTEYYVSKDDDDSGFPPGTFFHASNR
RWPYNLPRSRNILRASDVQGNAYITTKRLKDGYQWDILFNSNHKGHEYMY YWFGLPSDQTPTGPVTFTIINRDGSSTSTG
GVGFGSGAPLPQFWRSAGAINS SVANDFKHGSATNYAFYDGVNNFSDFARGGELYFDREGATQTNKYYGDENFALLNSEK
PDQIRGLDTIYSFKGSGDVSYRISFKTQGAPTARLYYAAGARSGEYKQATNYNQLYVEPYKNYRNRVQSNVQVKNRTLHL
KRTIRQFDPTLQRTTDVPILDSDGSGS IDSVYDPLSYVKNVTGTVLGIYPSYLPYNQERWQGANAMNAYQIEELFSQENL
ONAARSGRPIQFLVGFDVEDSHHNPETLLPVNLYVKPELKHTIELYHDNEKQDRKEFSVSK

SEQ ID NO:15 polypeptide sequence

MSGTLHNTVGSGILPYQOEIRIKLTSNEPIKDSEWS ITGYPNTLTLONAVGRTNNATEKNLALVGHIDPGNYFITVKFGD
KVEQFEIRSKPTPPRIITTANELRGNPNHKPEIRVTDIPNDTTAKIKLVMGGTDGDHDPEINPYTVPENYTVVAEAYHDN
DPSKNGVLTFRSSDYLKDLPLSGELKAIVYYNQYVQSNFSKSVPFSSDTTPPTINEPAGLVHKYYRGDHVEITLPVTDNT
GGSGLRDVNVNLPQGWTKTFT INPNNNTEGTLKLIGNIPSNEAYNTTYHFNITATDNSGNTTNPAKTFILNVGKLADDLN
PVGLSRDQLOLVTDPSSLSNSEREEVKRKISEANANIRSYLLQONNPILAGVNGDVTFYYRDGSVDVIDAENVITYEPERK
SIFSENGNTNKKEAVITIARGONYTIGPNLRKYFSLSNGSDLPNRDFTSISAIGSLPSSSEISRLNVGNYNYRVNAKNAY
HKTQQELNLKLKIVEVNAPTGNNRVYRVSTYNLTNDEINKIKQAFKAANSGLNLNDNDITVSNNFDHRNVSSVTVTIRKG
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DLIKEFSSNLNNMNFLRWVNIRDDYTISWTSSKIQGRNTDGGLEWSPDHKSLIYKYDATLGRQINTNDVLTLLQATAKNS
NLRSNINSNEKQLAERGSNGYSKSIIRDDGEKSYLLNSNPIQVLDLVEPDNGYGGRQVSHSNVIYNEKNSSIVNGQVPEA
NGASAFNIDKVVKANAANNGIMGVIYKAQLYLAPYSPKGYIEKLGQONLSNTNNVINVYFVPSDKVNPSITVGNYDHHTVY
SGETFKNTINVNDNYGLNTVASTSDSAITMTRNNNELVGQAPNVTNS INKIVKVKATDKSGNES IVSFTVNIKPLNEKYR
ITTSSSNQTPVRISNIQNNANLS IEDQNRVKSSLSMTKILGTRNYVNESNNDVRSQVVSKVNRSGNNATVNVTTTFSDGT
TNTITVPVKHVLLEVVPTTRTTVRGQQFPTGKGTSPNDFFSLRTGGPVDARIVWVNNQGPDINSNQIGRDLTLHAEIFFD
GETTPIRKDTTYKLSQSIPKQIYETTINGRFNSSGDAYPGNFVQAVNQYWPEHMDFRWAQGSATPSSRNAGSFTKTVTVY
YONGQTENVNVLFKVKPNKPVIDSNSVISKGQLNGQQILVRNVPONAQVTLYQSNGTVIPNTNTT IDSNGIATVTIQGTL
PTGNITAKTSMINNVIYTKONSSGIASNTTEDISVFSENSDQVNVTAGMOAKNDGIKIIKGTNYNFNDFNSFISNIPAHS
TLTWNEEPNSWKNNIGTTTKTVTVILPNHQGTRTVDIPITIYPTVTAKNPVRDQKGRNLTNGTDVYNYIIFENNNRLGGT
ASWKDNRQPDKNIAGVONLIALVNYPGISTPLEVPVKVWVYNFDFTQPIYKIQVGDTFPKGTWAGYYKHLENGEGLPIDG
WKFYWNQQSTGTTSDOQWQSLAYTRTPFVKTGTYDVVNPSNWGVWQTSQSAKFIVINAKPNQPTITQSKTGDVTVTPGAVR
NILISGTNDYIQASADKIVINKNGNKLTTFVKNNDGRWIVETGSPDINGIGPTNNGTAISLSRLAVRPGDSIEAIATEGS
GETISTSATSEIYIVKAPQPEQVATHTYDNGTFDILPDNSRNSLNPTERVEINY TEKLNGNETQKSFTITKNNNGKWTIN
NKPNYVEFNODNGKVVFSANTIKPNSQITITPKAGQGNTENTNPTVIQAPAQHTLTINEIVKEQGQONVTNDDINNAVQVP
NKNRVAIKQGNALPTNLAGGSTSHIPVVIYYSDGSSEEATETVRTKVNKTELINARRRLDEEISKENKTPSSIRNFDQAM
NRAQSQINTAKSDADQVIGTEFATPQQVNSALSKVQAAQNKINEAKALLONKADNSQLVRAKEQLQQSIQPAASTDGMTQ
DSTRNYNNKRQAAEQAIQHANSVINNGDATSQQINDAKNTVEQAQRDYVEAKSNLRADKSQLQOSAYDTLNRDVL TNDKKP
" ASVRRYNEAISNIRKELDTAKADASSTLRNTNPSVEQVRDALNKINTVQPKVNQATIALLQPKENNSELVQAKKRLODAVN
DIPQTQGMTQQTINNYNDKQREAERAT TSAQRVIDNGDATTQEITSEKSKVEQAMOAL TNAKSNLRADKNELQTAYNKLI
ENVSTNGKKPASIRQYETAKARIQNQINDAKNEAERILGNDNPQVSQVTQALNKIKAIQPKLTEATNMLONKENNTELVN
AKNRLENAVNDTDPTHGMTQETINNYNAKKREAQNE IQKANMI INNGDATAQDI SSEKSKVEQVLQALQONAKNDLRADKR
ELQTAYNKLIQNVNTNGKKPSSIQNYKSARRNIENQYNTAKNEAHNVLENTNPTVNAVEDALRKINAIQPEVTKATINILQ
DKEDNSELVRAKEKLDQAINSQPSLNGMTQESINNYTTKRREAQNIASSADTI INNGDASIEQITENKIRVEEATNALNE
AKQHLTADTTSLKTEVRKLSRRGDTNNKKPSSVSAYNNTIHSLOSEITQTENRANTIINKPIRSVEEVNNALHEVNQLNQ
RLTDTINLLQPLANKESLKEARNRLESKINETVQTDGMTQQSVENYKQOAKIKAQONESSIAQTLINNGDASDQEVSTEIEK
LNQKLSELTNS INHLTVNKEPLETAKNQLQANIDQKPSTDGMTQQSVQSYERKLQEAKDKINS INNVLANNPDVNAIRTN
KVETEQINNELTQAKQGLTVDKQPLINAKTALQOQSLDNQPSTTGMTEAT IQNYNAKRQKAEQVIONANKI IENAQPSVQQ
VSDEKSKVEQALSELNNAKSALRADKQELQQAYNQLIQPTDLNNKKPASITAYNORYQQFSNELNSTKTNTDRILKEQNP
SVADVNNALNKVREVQQKLNEARALLONKEDNSALVRAKEQLQQAVDQVPSTEGMTQQTKDDYNSKQQOAAQQEISKAQQV
IDNGDATTQQISNAKTNVERALEATLNNAKTGLRADKEELOQNAYNQLTQNIDTSGKTPASIRKYNEAKSRIQTQIDSAKNE
ANSILTNDNPQVSQVTAALNKIKAVQPELDKAIAMLKNKENNNALVQAKQQLQQIVNEVDPTQGMTTDTANNYKSKKREA
EDEIQKAQQIINNGDATEQQITNETNRVNQAINATNKAKNDLRADKSQLENAYNQLIQNVDTNGKKPASIQQYQAARQATL
ETQYNNAKSEAHQILENSNPSVNEVAQALQKVEAVQLKVNDAIHILONKENNSALVTAKNQLQQOSVNDQPLTTGMTQDSI
NNYEAKRNEAQSAIRNAEAVINNGDATAKQISDEKSKVEQALAHLNDAKQQLTADTTELQTAVQOLNRRGDTNNKKPRS T
NAYNKAIQSLETQITSAKDNANAVIQKPIRTVQEVNNALQQVNQLNQQLTEAINQLOPLSNNDALKAARLNLENKINQTV
QTDGMTQQSIEAYQONAKRVAQNESNTALAL INNGDADEQQITTETDRVNQQTTNLTQAINGLTVNKEPLETAKTALONNT
DQVPSTDGMTQQSVANYNQKLQIAKNEINTINNVLANNPDVNAIKTNKAEAERI SNDLTQAKNNLQVDTQPLEKIKRQLO
DEIDQGTNTDGMTQDSVDNYNDSLSAAITEKGKVNKLLKRNPTVEQVKESVANAQQVIQDLONARTSLVPDKTQLQEAKI
RLENSINQQTDTDGMTQDSLNNYNDKLAKARONLEKISKVLGGOPTVAEIRONTDEANAHKQALDTARSQLTLNREPY IN
HINNESHLNNAQKDNFKAQVNSAPNENTLETIKNKADTLNQSMTALSESIADYENQKQQENYLDASNNKRODYDNAVNAA
KGILNQTQSPTMSADVIDQKAEDVKRTKTALDGNQRLEVAKQQOATNHLNTLNDLNDAQRQTLTDT INHSPNINSVNQAKE
KANTVNTAMTQLKQTIANYDDELHDGNY INADKDKKDAYNNAVNNAKQLINQSDANQAQLDPAEINKVTQRVNT TKNDLN
GNDKLAEAKRDANTTIDGLTYLNEAQRNKAKENVGKASTKTNITSQLODYNQLNIAMOALRNSVNDVNNVKANSNYINED
NGPKEAYNQAVTHAQTLINAQSNPEMSRDVVNQKTQAVNTAHONLHGQQOKLEQAQSSANTEIGNLPNLTNTQKAKEKELV
NSKQTRTEVQEQLNQAKSLDS SMGTLKSLVAKQPTVQKTSVYINEDQPEQSAYNDSITMGQTIINKTADPVLDKTLVDNA
ISNISTKENALHGEQKLTTAKTEAINALNTLADLNTPQKEAIKTAINTAHTRTDVTAEQSKANQINSAMHTLRONISDNE
SVINESNYINAEPEKQHAFTEALNNAKEIVNEQQATLDANS INQKAQAILTTKNALDGEEQLRRAKENADQEINTLNQLT
DAQRNSEKGLVNSSQTRTEVASQLAKAKELNKVMEQLNHLINGKNQMINSSKFINEDANQQQAYSNAIASAEALKNKSQON
PELDKVTIEQAINNINSAINNLNGEAKLTKAKEDAVASINNLSGLTNEQKTKENQAVNGAQTRDQVANKLRDAEALDQSM
QTLRDLVNNQNAIHSTSNYFNEDSTQKNTYDNAIDNGSTY ITGQHNPELNKSTIDQTISRINTAKNDLHGVEKLQRDKGT
ANQETGQLGYLNDPQKSGEESLVNGSNTRSEVEEHLNEAKS LNNAMKQLRDKVAEKTNVKQSSDYINDSTEHQRGYDQATL
QEAENT INEIGNPTLNKSEIEQKLQQLTDAQNALQGSHLLEEAKNNAITGINKLTALNDAQRQKATENVQAQQTIPAVNQ
QLTLDREINTAMOALRDKVGQONNVHQQSNYFNEDEQPKHNYDNSVQAGQOTIIDKLODPIMNKNEIEQATNQINTTQTAL,
SGENKLHTDQESTNRQIEGLSSLNTAQINAEKDLVNQAKTRTDVAQKLAAAKEINSAMSNLRDGIQNKEDIKRSSAYINA
DPTKVTAYDQALONAENIINATPNVELNKATIEQALSRVQQAQODLDGVQQOLANAKQQATQTVNGLNSLNDGQKRELNLL
INSANTRTKVQEELNKATELNHAMEALRNSVONVDQVKQSSNYVNEDQPEQHNYDNAVNEAQAT INNNAQPVLDKLATER
LTQTVNTTKDALHGAQKLTODQOAAETGIRGLTSLNEPQKNAEVAKVTAATTRDEVRNIRQEATTLDTAMLGLRKSIKDK
NDTKNSSKYINEDHDOQOQAYDNAVNNAQQVIDETQATLSSDTINQLANAVTQAKSNLHGDTKLOHDKDSAKQTIAQLONL
NSAQKHMEDSLIDNESTRTQVQOHDLTEAQALDGLMGALKESIKDYTNIVSNGNY INAEPSKKQAYDAAVONAQNT INGTN
QPTINKGNVTTATQTVKNTKDALDGDHRLEEAKNNANQTIRNLSNLNNAQKDAEKNLVNSASTLEQVQONLOTAQQLDNA
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MGELRQSIAKKDQVKADSKYLNEDPQIKQONYDDAVQRVETIINETQNPELLKANIDQATQSVONAEQATHGAEKLNQDKQ
TSSTELDGLTDLTDAQREKLREQINTSNSRDDIKQKIEQAKALNDAMKKLKEQVAQKDGVHANSDY TNEDSAQKDAYNNA
LXQAEDI INNSSNPNLNAQDITNALNNIKQAQDNLHGAQKLQQODKNTTNQATGNLNHLNOQPOKDALIQATNGATSRDQVA
EKLKEAEALDEAMKQLEDQVNQODDQISNSSPFINEDSDKQKTYNDKIQAAKEIINOQTSNPTLDKQKIADTLONTKDAVNN
LHGDQKLAQSKQDANNQLNHLDDLTEEQKNHFKPLINNADTRDEVNKQLETIAKQLNGDMSTLHKVINDKDQIQHLSNYIN
ADNDKKQONYDNAIKEAEDLIHNHPDTLDHKALQDLLNKIDQAHNELNGESRFKQALDNATLNDIDSLNSLNVPQRQTVKDN
INHVTTLESLAQELQKAKELNDAMKAMRDS IMNQEQIRKNSNYTNEDLAQONAYNHAVDKINNI IGEDNATMDPQTIIKQA
TQDINTAINGLNGDQKLODAKTDAKQQITNFTGLTEPQKOALENI INQQTSRANVAKQLSHAKFLNGKMEELKVAVAKAS
LVRQNSNYINEDVSEKEAYEQATIAKGOEI INSENNPTISSTDINRTIQEINDAEQNLHGDNKLRQAQEIAKNEIQNLDGL
NSAQITKLIQDIGRTTTKPAVTQKLEEAKAINQAMQOLKQS IADKDATLNSSNYLNEDSEKKLAYDNAVSQAEQLINQLN
DPTMDISNIQAITQKVIQAKDSLHGANKLAQNQADSNLI INQSTNLNDKQKQATNDLINHAQTKQQVAETTAQANKLNNE
MGTLKTLVEEQSNVHQQSKYINEDPQVQNIYNDSIQKGREILNGTTDDVLNNNKIADATIONIHLTKNDLHGDOKLOKAQQ
DATNELNYLTNLNNSQRQSEHDEINSAPSRTEVSNDLNHAKALNEAMRQLENEVALENSVKKLSDF INEDEAAQNEYSNA
LOKAKDIINGVPSSTLDKATIEDALLELQONARESLHGEQKLOEAKNQAVAEIDNLOATNPGQVLAEKTLVNQASTKPEVQ
EALQKAKELNEAMKALKTEINKKEQIKADSRYVNADSGLOANYNSALNYGSQIIATTQPPELNKDVINRATQTIKTAENN
LNGQSKLAEAKSDGNQSIEHLQGLTQSQKDKQHDL INQAQTKQQVDDIVNNSKQLDNSMNQLOQIVNNDNTVKONSDFIN
EDSSQQDAYNHAIQAAKDLITAHPTIMDKNQIDQATIENIKQALNDLHGSNKLSEDKKEASEQLONLNSLTNGQKDTILNH
IFSAPTRSQVGEKIASAKQLNNTMKALRDS IADNNEILQSSKYFNEDSEQQNAYNQAVNKAKNI INDQPTPVMANDEIQS
VLNEVKQTKDNLHGDQKLANDKTDAQATLNALNYLNQAQRGNLETKVONSNSRPEVQKVVQLANQLNDAMKKLDDALTGN
DAIKQTSNYINEDTSQQVNFDEYTDRGKNIVAEQTNPNMS PTNINTIADKITEAKNDLHGVOKLKQAQQQSINTINQMTG
LNQAQKEQLNQEIQOTQTRSEVHQVINKAQALNDSMNTLRQS ITDEHEVKQTSNY INETVGNQTAYNNAVDRVKQIINQT
SNPTMNPLEVERATSNVKISKDALHGERELNDNKNSKTFAVNHLDNLNQAQKEALTHEIEQATTIVSQVNNIYNKAKALNN
DMKKLKDIVAQQDNVRQSNNYINEDSTPONMYNDTINHAQSI IDQVANPTMSHDEIENAINNTKHAINATLDGEHKLOQOAK
ENANLLINSLNDLNAPQRDAINRLVNEAQTREKVAEQLOSAQALNDAMKHLRNS IQNQSSVRQESKYINASDAKKEQYNH
AVREVENTIINEQHPTLDKEIIKQLTDGVNQANNDLNGVELLDADKQONAHOSIPTLMHLNQAQONATNEKINNAVTRTEVA
AIIGQAKLLDHAMENLEES IKDKEQVKQSSNYINEDSDVQETYDNAVDHVTE ILNQTVNPTLSIEDIEHAINEVNQAKKQ
LREKQKLYQTIDLADKELSKLDDLTSQQSSSISNQIYTAKTRTEVAQAIEKAKSLNHAMKALNKVYKNADKVLDSSRFIN
EDQPEKKAYQQAINHVDSIIHRQTNPEMDPTVINSITHELETAQNNLHGDQKLAHAQODAANVINGLIHLNVAQREVMIN
TNTNATTREKVAKNLDNAQALDKAMETLQQVVAHKNNILNDSKYLNEDSKYQQQYDRVIADAEQLLNQTTNPTLEPYKVD
IVKDNVLANEKILFGAEKLSYDKSNANDE I KHMNYLNNAQKQS IKDMISHAALRTEVKQLLOOAKTILDEAMKSLEDKTQV
VITDTTLPNYTEASEDKKEKVDQTVSHAQATI IDKINGSNVSLDQVRQALEQLTQASENLDGDQRVEEAKVHANQTIDQLT
HLNSLQQOQTAKESVKNATKLEEIATVSNNAQALNKVMGKLEQF INHADSVENSDNYRQADDDKI IAYDEALEHGQDIQKT
NATONETKQALQQLIYAETSLNGFERLNHARPRALEYIKSLEKINNAQKSALEDKVTQSHDLLELEHIVNEGTNLNDIMG
ELANATVNNYAPTKASINYINADNLRKDNFTQAINNARDALNKTQGONLDFNAIDTFKDDIFKTKDALNGIERLTAAKSK
AEKLIDSLKFINKAQFTHANDEIMNTNS IAQLSRIVNQAFDLNDAMKSLRDELNNQAFPVQASSNY INSDEDLKQQFDHA
LSNARKVLAKENGKNLDEKQIQGLKQVIEDTKDALNGIQRLSKAKAKAIQYVQSLSYINDAQRHTIAENNTIHNSDDLSSLA
NTLSKASDLDNAMKDLRDTIESNSTSVPNSVNY INADKNLOIEFDEALOQASATSSKTSENPATIEEVLGLSQATIYDTKN
ATLNGEQRLATEKSKDLKLIKGLKDLNKAQLEDVINKVNSANTLTELSQLTQSTLELNDKMKLLRDKLKTLVNPVKASLNY
RNADYNLKRQFNKALKEAKGVLNKNSGTNVNINDIQHLLTQIDNAKDQLNGERRLKEHQQKSEVFITKELDILNNAQKAA
IINQIRASKDIKIINQIVDNAIELNDAMQGLKEHVAQLTATTKDNIEYLNADEDHKLQYDYAINLANNVLDKENGTNKDA
NIIIGMIQNMDDARALLNGIERLKDAQTKAHNDIKDTLKRQLDEIEHANATSNSKAQAKQMVNEEARKALSNINDATSND
LVNQOAKDEGQSATEHIHADELPKAKLDANOMIDQKVEDINHLISONPNLSNEEKNKLISQINKLVNGIKNEIQOAINKQQ
IENATTKLDEVIETTKKLIIAKAEAKOQMIKELSQKKRDAINNNTDLTPSQKAHALADIDKTEKDATLQHIENSNSIDDINN
NKEHAFNTLAHIIIWDTDQQPLVFELPELSLONALVTSEVVVHRDETISLESIIGAMTLTDELKVNIVSLPNTDKVADHL
TAKVKVILADGSYVIVNVPVKVVEKELQIAKKDAIKTIDVLVKQKIKDIDSNNELTSTQREDAKAETERLKKQAIDKVNH
SKSIKDIETVKRTDFEEIDQFDPKRFTLNKAKKDIITDVNTQIQNGFKEIETIKGLTSNEKTQFDKOQLTALOKEFLEKVE
HAHNLVELNQLOQEFNNRYKHILNQAHLLGEKHIAEHKLGYVVVNKTQQILNNQSASYFIKQWALDRIKQIQLETMNSIR
GAHTVODVHKALLQGIEQILKVNVSIINQSFNDSLHNFNYLHSKFDARLREKDVANHIVQTETFKEVLKGTGVEPGKINK
ETQQPKLHKNDNDSLFKHLVDNFGKTVGVITLTGLLS SFWLVLAKRRKKEEEEKQS IKNHHKDIRLSDTDKIDPIVITKR
KIDKEEQIONDDKHSIPVAKHKKSKEKQLSEEDIHSIPVVKRKQNSDNKDTKQKKVTSKKKKTPQSTKKVVKTKKRSKK

SEQ ID NO:16 polypeptide sequence

MRDKKGPVNKRVDFLSNKLNKYS IRKFTVGTAS ILIGSLMYLGTQOEAEAAENNIENPTTLKDNVOSKEVKIEEVTNKDT
APQGVEAKSEVTSNKDTIEHEASVKAEDI SKKEDTPKEVANVAEVQPKS SVTHNAEAPKVRKARSVDEGSFDITRDSKNV
VESTPITIQGKEHFEGYGSVDIQKNPTDLGVSEVTRFNVGNESNGLIGALQLKNKIDFSKDFNFKVRVANNHQSNTTGAD
GWGFLFSKGNAEEYLTNGGILGDKGLVNSGGFKIDTGY IYTSSMDKTEKQAGQGYRGYGAFVKNDSSGNSQMVGENIDKS
KTNFLNYADNSTNTSDGKFHGORLNDVILTYVASTGKMRAEYAGKTWETS ITDLGLSKNQAYNFLITSSQRWGLNQGINA
NGWMRTDLKGSEFTFTPEAPKTITELEKKVEEIPFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEIISKG
ESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDS IVEKEE
IPFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGOKGEKTITTPTLKNPLTGEIISKGESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDP
KLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDSIVEKEEI PFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGOKGEKTIT
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TPTLKNPLTGEIISKGESKEEITKDPINELTEYGPETITPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSYV
TKYGPVKGDS IVEKEEIPFEKERKFNPDLAPGTEKVIREGQKGEKT ITTPTLKNPLTGEIISKGESKEEI TKDPVNELTE
FGGEKIPQGHKDIFDPNLPTDQTEKVPGKPGIKNPDTGKVIEEPVDDVIKHGPKTGTPETKTVEIPFETKREFNPKLQPG
EERVKQEGQPGSKTITTPITVNPLTGEKVGEGQPTEEITKQPVDKIVEFGGEKPKDPKGPENPEKPSRPTHPSGPVNPNN
PGLSKDRAKPNGPVHSMDKNDKVKKSKIAKESVANQEKKRAELPKTGLESTQKGLIFSSIIGIAGLMLLARRRKN

SEQ ID NO:17 polypeptide sequence

MGKRRQGPINKKVDFLPNKLNKYSIRKFTVGTAS ILLGSTLIFGSSSHEAKAAEEKQVDPITQANONDSSERSLENTNQP
TVNNEAPQMSSTLQAEEGSNAEAPNVPTIKANSDNDTQTQF SEAPTRNDLARKEDI PAVSKNEELQSSQPNTDSKIEPTT
SEPVNLNYSSPFMSLLSMPADSSSNNTKNTIDIPPTTVKGRDNYDFYGRVDIQSNPTDLNATNLTRYNYGOPPGTTTAGA
VQFKNQVSFDKDFDFNIRVANNRQSNTTGADGWGFMFSKKDGDDFLKNGGILREKGTPSARGFRIDTGY YNNDPLDKIQK
QAGQGYRGYGTFVKNDSQGNTSKVGSGTPSTDFLNYADNTTNDLDGKFHGOKLNNVNLKYNASNQTFTATYAGKTWTATL
SELGLSPTDSYNFLVTSSQYGNGNSGTYADGVMRADLDGATLTYTPKAVDGDPITSTKEI PFNKKREFDPNLAPGTEKVV
OKGEPGIETTTTPTYVNPNTGEKVGEGTPTTKITKQPVDEIVHYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQTTQPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEK
ITKQPVDEITEYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEIPFDK
KREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKI TKQPVDEIVHYGGEE IKPGHKDEFDPNAPKG
SQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKQOKGEPGTKTITTPTTK
NPLTGEKVGEGEPTEKVTKQPVDEIVHYGGEET KPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGP
VDGDPITSTEEIPFDKKREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEE
IKPGHKDEFDPNAPKGSQTTOPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFDPNLAPGTEKVV
QKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEQIPQGHKDEFDPNAPVDSKTEVPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPKVGNPITSTEEI PFDKKRVFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPILVNPITGEKVGEGKSTEK
VTKQPVDEIVEYGPTKAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPG
TPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGTPTQSGAPEQPNRSMHS TDNKNQLPDTGENRQ
ANEGTLVGSLLAIVGSLFIFGRRKKGNEK

SEQ ID NO:18 polypeptide sequence

MKKLY TSYGTYGFLHQIKINNPTHOLFQF SASDTSVIFEETDGETVLKSPSIYEVIKEIGEFSEHHFYCAIFIPSTEDHA
YQLEKKLISVDDNFRNFGGFKSYRLLRPAKGTTYKIYFGFADRHAYEDFKQSDAFNDHFSKDALSHYFGSSGQHSSYFER
YLYPIKE

SEQ ID NO:19 polypeptide sequence

MYLYTSYGTYQFLNQIKLNHOERSLFQFSTNDSSIILEESEGKS ILKHPSAYQVIDSTGEFNEHHFYSATFVPTSEDHRQ
QLEKKLLLVDVPLRNFGGFKSYRLLKPTEGSTYKI YFGFANRTAYEDFKASDIFNENFSKDALSQYFGASGQHSSYFERY
LYPIEDH

SEQ ID NO:20 polypeptide sequence
MINRDNKKAITKKGMISNRLNKFSIRKYTVGTASILVGTTLIFGLGNQEAKAAENTSTENAKQDDATTSDNKEVVSETEN
NSTTENDSTNPIKKETNTDSQPEAKEESTTS STQQQONNVTATTETKPON IEKENVKPSTDKTATEDTSVILEEKKAPNY
TNNDVTTKPSTSEIQTKPTTPQESTNIENSQPQPTPSKVDNQVTDATNPKEPVNVSKEELKNNPEKLKELVRNDNNTDRS
TKPVATAPTSVAPKRLNAKMRFAVAQPAAVASNNVNDLITVTKQTIKVGDGKDNVAAAHDGKDIEYDTEFTIDNKVKKGD
TMTINYDKNVIPSDLTDKNDPIDITDPSGEVIAKGTFDKATKQITYTFTDYVDKYEDIKARLTLYSYIDKQAVPNETSLN
LTFATAGKETSQNVSVDYQDPMVHGDSNIQSIFTKLDENKQTIEQQIYVNPLKKTATNTKVDIAGSQVDDYGNIKLGNGS
TIIDONTEIKVYKVNPNOQLPQSNRIYDFSQYEDVTSQFDNKKSFSNNVATLDFGDINSAYIIKVVSKYTPTSDGELDIA
QGTSMRTTDKYGYYNYAGYSNFIVTSNDTGEGDGTVKPEEKLYKIGDYVWEDVDKDGVQGTDSKEKPMANVLVTLTYPDG
TTKSVRTDANGHYEFGGLKDGETYTVKFETPAGYLPTKVNGTTDGEKDSNGSS ITVKINGKDDMSLDTGFYKEPKYNLGD
YVWEDTNKDGIQDANEPGIKDVKVTLKDSTGKVIGTTTTDASGKYKFTDLDNGNYTVEFETPAGY TPTVKNTTAEDKDSN
GLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDS TEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYRFDNL
DSGKYKVIFEKPAGLTQTVTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDF ILDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDAGKHTPVKPMS TTKDHHNKAKALPETGSENNGSNNATLF
GGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO:21 polypeptide sequence

MINKKNNLLTKKKPIANKSNKYATRKFTVGTAS IVIGATLLFGLGHNEAKAEENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQSSDEEK
NDVINNNQS INTDDNNQI IKKEETNNYDGIEKRSEDRTESTTNVDENEATFLOKTPODNTHLTEEEVKESSSVESSNSST
DTAQQPSHTTINREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENT IEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNIDEKISNQDE
LLNLPINEYENKARPLSTTSAQPSIKRVTVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDQSI TEGYDDSEGVIKAHDAENLIYDVTFEVD
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DKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKIKDNSGEI IATGTYDNKNKQITY TFTDYVDKYENIKAHLKLTSYIDKSKV
PNNNTKLDVEYKTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNISGNGDEGST
IIDDSTIIKVYKVGDNONLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNINFGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQT
VIMQTTINEYTGEFRTASYDNTIAFSTSSGQGQGEDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQONTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGT
SKSVRTDEDGKYQFDGLKNGLTYKITFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGODDMTIDSGFYQTPKYSLGNY
VWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGNIISTTTTDENGKYQFDNLNSGNYIVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDAD
GEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDLGNSSDKSTKDKLPDTGANEDYGSKGTLLGTLFAGL
GALLLGKRRKNRKNKN

SEQ ID NO:22 polypeptide sequence
MSNNFKDDFEKNRQSIDTNSHQDHTEDVEKDQSELEHQDTIENTEQQFPPRNAQRRKRRRDLATNHNKQVHNESQTSEDN
VQNEAGTIDDRQVESSHSTESQEPSHODSTPQHEEEY YNKNAFAMDKSHPEPIEDNDKHET IKDAENNTEHSTVSDKS IA
EQSQQPKPYFATGANQANTSKDKHDDVTVKQDKDESKDHHSGKKGAAIGAGTAGVAGAAGAMGVSKAKKHSNDAQNKSNS
DKSNNSTEDKASQDKSKDHHNGKKGAAIGAGTAGLAGGAASKSASAASKPHASNNASQNHDEHDNHDRDKERKKGGMAKY
LLPLIAAVLIIGALAIFGGMALNNHNNGTKENK T ANTNKNNADESKDKDTSKDASKDKSKSTDSDKSKEDQDKATKDESD
NDONNANQANNQAQNNQNOQOANONQQOQQQOROGGGQRHTVNGQENLYRIATQY YGSGSPENVEKIRRANGLSGNNIRNG
QQIVIP

SEQ ID NO:23 polypeptide sequence

MIELIKMEGMIVVSNNNFKDDFEKNRQS INPDEQQTELKEDDKTNENKKEADSQNSLSNNSNQOFPPRNAQRRKRRRETA
TNQSKQODDKHOKNSDAKTTEGSLDDRYDEAQLOQOHDKSQQONKTEKQSQODNRMKDGKDAAIVNGTSESPEHKSKSTON
RPGPKAQQQKRKSESTQSKPSTNKDKKAATGAGIAGAAGVAGAAETSKRHHNKKDKQDSKHSNHENDEKS VKNDDOKQSK
KGKKAAVGAGAAAGVGAAGVAHHNNONKHHNEEKNSNQNNQYNDQSEGKKKGGFMKILLPLIAATLILGATATFGGMALN
NHNDSKSDDQKIANQSKKDSDKKDGAQSEDNKDKKSDSNKDKKSDSDKNADDDSDNS SSNPNATS TNNNDNVANNNSNYT
NONQODNANQNSNNQQATQGQOSHTVYGQENLYRIAIQYYGEGTQOANVDKIKRANGLS SNNIHNGQTLVIPQ

SEQ ID NO:24 polypeptide sequence
MKNKLIAKSLLTIAATGITTTTIASTADASEGYGPREKKPVSINHNIVEYNDGTFKYQSRPKFNSTPKY IKFKHDYNILE
FNDGTFEYGARPQFNKPAAKTDATIKKEQKLIQAQNT,VREFEKTHTVSAHRKAQKAVNLVSFEYKVKKMVLQER IDNVLK
QGLVR

SEQ ID NO:25 polypeptide sequence
MKTRIVSSVTTTLLLGSILMNPVANAADSDINIKTGTTDIGSNTTVKTGDLVTYDKENGMHKKVFYSFIDDKNHNKKLLY
IRTKGTIAGQYRVYSEEGANKSGLAWPSAFKVOLQLPDNEVAQISDYYPRNSIDTKEYMSTLTYGFNGNVTGDDTGKIGG
LIGANVSIGHTLKYVQPDFKTILESPTDKKVGWKVIFNNMVNQNWGPYDRDSWNPVYGNQLFMKTRNGSMKAAENFLDPN
KASSLLSSGFSPDFATVITMDRKASKQQTNIDVIYERVRDDYQLHWTSTNWKGTNTKDKWTDRSSERYKIDWEKEEMTN

SEQ ID NO:26 polypeptide sequence

MHMKNKY I SKLLVGAATITLATMISNGEAKASENTQQTSTKHQTTONNYVTDQOKAFYQVLHLKGITEEQRNQY IKTLRE
HPERAQEVFSESLKDSKNPDRRVAQQONAF YNVLKNDNLTEQEKNNY IAQIKENPDRSQQVWVESVQS SKAKERQNIENAD
KATKDFQDNKAPHDKSAAYEANSKLPKDLRDKNNRFVEKVS IEKATVRHDERVKSANDAISKLNEKDSIENRRLAQREVN
KAPMDVKEHLQKQLDALVAQKDAEKKVAPKVEAPQIQSPQIEKPKAESPKVEVPQSKLLGYYQSLKDSFNYGYKYLTDTY
KSYKEKYDTAKYYYNTYYKYKGAIDQTVLTVLGSGSKSYIQPLKVDDKNGYLAKSYAQVRNYVTESINTGKVLYTFYQNP
TLVKTAIKAQETASSIKNTLSNLLSFWK

SEQ ID NO:27 polypeptide sequence
MTKHYLNSKYQSEQRSSAMKKITMGTAS IILGSLVY IGADSQQVNAATEATNATNNQSTQVSQATSQPINFQVOKDGSSE
KSHMDDYMQHPGKVIKQNNKYYFQTVLNNASFWKEYKFYNANNQELATTVVNDNKKADTRTINVAVEPGYKSLTTKVHIV
VPQINYNHRYTTHLEFEKAIPTLADARKPNNVKPVQPKPAQPKTPTEQTKPVQPKVEKVKPTVTTTSKVEDNHSTKVVST
DTTKDQTKTQTAHTVKTAQTAQEQNKVQTPVKDVATAKSESNNQAVSDNKSQOTNKVTKHNETPKQASKAKELPKTGLTS
VDNFISTVAFATLALLGSLSLLLFKRKESK

SEQ ID NO:28 polypeptide sequence

MNKQOKEFKSFYSIRKSSLGVASVAISTLLLLMSNGEAQARAEETGGTNTEAQPKTEAVASPTTTSEKAPETKPVANAVS
VSNKEVEAPTSETKEAKEVKEVKAPKETKAVKPARKATNNTYPILNQELREAIKNPAIKDKDHSAPNSRPIDFEMKKENG
EQQFYHYASSVKPARVIFTDSKPEIELGLQSGQFWRKFEVYEGDKKLPIKLVSYDTVKDYAYIRFSVSNGTKAVKIVSST
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HFNNKEEKYDYTLMEFAQPIYNSADKFKTEEDYKAEKLLAPYKKAKTLERQVYELNKIODKLPEKLKAEYKKKLEDTKKA
LDEQVKSAITEFQNVOPTNEKMTDLQDTKYVVYESVENNESMMDTFVKHP IKTGMLNGKKYMVMETTNDDYWKDFMVEGQ
RVRTISKDAKNNTRTIIFPYVEGKTLYDAIVKVHVKTIDYDGQYHVRIVDKEAF TKANTDKSNKKEQODNSAKKEATPAT
PSKPTPSPVEKESQKQDSQKDDNKQLPSVEKENDAS SESGKDKTPATKPTKGEVESSSTTPTKVVSTTQNVAKPTTASSK
TTKDVVQTSAGSSEAKDSAPLOKANI KNTNDGHTQSQNNKNTQENKAKSLPQTGEESNKDMTLPLMALLALSSIVAFVLP
RKRKN

SEQ ID NO:29 polypeptide sequence
MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTASILVGTTLIFGLSGHEAKAAEHTNGELNQSKNETTAPSENKTTEKVDSR
QLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETSSNMQSPQNATASQSTTQTSNVTTNDKSSTTY SNETDKSNLTQAKNVSTTPKT
TTIKQRALNRMAVNTVAAPQQOGTNVNDKVHFTNIDIAIDKGHVNKTTGNTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTONLYNAQGNI IAKGIYDSKINTTTYTFINYVDQYTNVSGSFEQVAFAKRENATTDKTAYKMEV
TLGNDTYSKDVIVDYGNQKGQQLISSTNY INNEDLSRNMTVYVNQPKKTY TKETFVINLTGYKFNPDAKNFKIYEVTDON
QFVDSFTPDTSKLKDVTGQFDVIYSNDNKTATVDLLNGQS SSDKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLETQNGKSSWSNS
YSNVNGSSTANGDQKKYNLGDYVWEDTNKDGKQDANEKGIKGVYVILKDSNGKELDRTTTDENGKYQFTGLSNGTYSVEF
STPAGYTPTTANAGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKODSTEKGIKGVKVTLON
EKGEVIGTTETDENGKYRFDNLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFTLDNGYYEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDAGKHTPTKPMS TVKDQHKTAKALPETGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO:30 polypeptide sequence
MNMKKKEKHATRKKSIGVASVLVGTLIGFGLLSSKEADASENSVTQSDSASNESKSNDSSSVSAAPKTDDTNVSDTKTSS
NTNNGETSVAQNPAQQETTQSSSTNATTEETPVTGEATTTTTNQANTPATTQSSNTNAEELVNQTSNETTSNDTNTVSSV
NSPONSTNAENVSTTODTSTEATPSNNESAPONTDASNKDVVSQAVNPSTPRMRAFSLAAVAADAPARGTDITNQLTDVK
VTIDSGTTVYPHQAGYVKLNYGFSVPNSAVKGDTFKITVPKELNLNGVTSTAKVPPIMAGDQVLANGVIDSDGNVIYTFT
DYVDNKENVTANITMPAYIDPENVTKTGNVTLTTGIGTNTASKTVLIDYEKYGQFHNLS IKGTIDQIDKTNNTYRQTIYV
NPSGDNVVLPALTGNL I PNTKSNALIDAKNTDIKVYRVDNANDLSESYYVNPSDFEDVINQVR ISFPNANQYKVEFPTDD
DOITTPYIVVVNGHIDPASTGDLALRSTFYGYDSNFIWRSMSWDNEVAFNNGSGSGDGIDKPVVPEQPDEPGEIEPIPED
SDSDPGSDSGSDSNSDSGSDSGSDSTSDSGSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSD
SASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSPSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSASDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SESDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSASDSDSGSDSDSSSDSDSDSTSDTEGSDNDSDSDSNSDSESGSNNNVVPPNSPK
NGTNASNKNEAKDSKEPLPDTGSEDEANTSLIWGLLASLGSLLLFRRKKENKDKK

SEQ ID NO:31 polypeptide sequence
MKNNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGODKEAAASEQKTTTVEENGNSATDNKTSETQTTATNVNHIEETQS YNATV
TEQPSNATQVTTEEAPKAVQAPQTAQPANVETVKEEEKPQVKETTQPQDNSGNQRQVDLTPKKVTONQGTETQVEVAQPR
TASESKPRVTRSADVAEAKEASDVSEVKGTDVTSKVTVESGS IEAPQGNKVEPHAGQRVVLKYKLKFADGLKRGDYFDFT
LSNNVNTYGVSTARKVPEIKNGSVVMATGEILGNGNIRYTFTNEIEHKVEVTANLEINLFIDPKTVQSNGEQKITSKLNG
EETEKTIPVVYNPGVSNSYTNVNGSIETFNKESNKFTHIAYIKPMNGNQSNTVSVTGTLTEGSNLAGGQPTVKVYEYLGK
KDELPQSVYANTSDTNKFKDVTKEMNGKLSVQDNGSYSLNLDKLDKTYVIHY TGEYLQGSDQVNFRTELYGYPERAYKSY
YVYGGYRLTWDNGLVLYSNKADGNGKNGQI IQDNDFEYKEDTAKGTMSGQYDAKQI IETEENQDNTPLDIDYHTAIDGEG
GYVDGYIETIEETDSSAIDIDYHTAVDSEVGHVGGYTESSEESNPIDFEESTHENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTES
NLVEFDEESTKGIVTGAVSDHTTIEDTKEYTTESNL IELVDELPEEHGQAQGPIEEI TENNHEI SHSGLGTENGHGNYGV
IEEIEENSHVDIKSELGYEGGQNSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDIDFDSVPQIHGQNKGDQSFEEDTEKDKPKYEH
GGNIIDIDFDSVPQIHGFNKHNEI IEEDTNKDKPNYQFGGHNSVDFEEDTLPKVSGQONEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVPS
EPETPMPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPAEPGKPVPPAK
EEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKKAQSKKSELPETGGEESTNKGMLFGGLFSILGLALLRRNKKNNKA

SEQ ID NO:32 polypeptide sequence

MKKRIDYLSNKQNKYSIRRFTVGTTSVIVGATILFGIGNHOAQASEQSNDTTQSSKNNASADSEKNNMIETPQLNTTAND
TSDISANTNSANVDSTTKPMSTQTSNTTTTEPASTNETPQPTAIKNQATAAKMODQTVPQEANSQUDNKTTNDANSIATN
SELKNSQTLDLPQSSPQTISNAQETSKPSVRTRAVRSLAVAEPVVNARDAKGTNVNDKVTASNFKLEKTTFDPNQSGNTF
MAANFTVTDKVKSGDYFTAKLPDSLTGNGDVDYSNSNNTMPIADIKSTNGDVVAKATYDILTKTYTFVFTDYVNNKENIN
GOFSLPLFTDRAKAPKSGTYDANINIADEMFNNKITYNYSSPIAGIDKPNGANISSQIIGVDTASGQNTYKQTVFVNPKQ
RVLGNTWVYIKGYQDKIEESSGKVSATDTKLRIFEVNDTSKLSDSYYADPNDSNLKEVTDQFKNRIYYEHPNVASIKFGD
ITKTYVVLVEGHYDNTGKNLKTQVIQENVDPVTNRDYSIFGWNNENVVRYGGGSADGDSAVNPKDPTPGPPVDPEPSPDP
EPEPTPDPEPSPDPEPEPSPDPDPDSDSDSDSGSDSDSGSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSDSDSDSDS
DSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDS
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DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSRVTPPNNEQKAPSNPKGEVNHSNKVSKQHKTDALPETGDKSENTNATLFGAMMALLGSLLLFRKRKQDHKEKA

SEQ ID NO:33 polypeptide sequence

MKKQI I SLGALAVASSLFTWDNKADATIVTKDYSKESRVNEKSKKGATVSDYYYWKIIDSLEAQFTGAIDLLEDYKYGDPI
YKEAKDRLMTRVLGEDQYLLKKKIDEYELYKKWYKS SNKNTNMLTFHKYNLYNLTMNEYNDIFNSLKDAVYQFNKEVKET
EHKNVDLKQFDKDGEDKATKEVYDLVSEIDTLVVTYYADKDYGEHAKELRAKLDLILGDTDNPHKITNER IKKEMIDDLN
SIIDDFFMETKQNRENS I TKYDPTKHNFKEKSENKPNFDKLVEETKKAVKEADESWKNKTVKKYEETVTKSPVVKEEKKV
EEPQLPKVGNQQEVKTTAGKAEETTQPVAQPLVKIPQETIYGETVKGPEY PTMENKTLQGEIVQGPDFLTMEQNRPSLSD
NYTQPTTPNPILEGLEGSSSKLEIKPQGTESTLKGIQGESSDIEVKPQATETTEASQYGPRPQFNKTPKYVKYRDAGTGT
REYNDGTFGYEARPRFNKPSETNAYNVTTNQDGTVSYGARPTQNKPSETNAYNVTTHANGQVSYGARPTQKKPSKTNAYN
VTTHANGQVSYGARPTQKKPSKTNAYNVTTHANGQVSYGARPTYKKPSETNAYNVITHANGQVSYGARPTQKKPSETNAY
NVTTHADGTATYGPRVTK

SEQ ID NO:67 polypeptide sequence
MKSNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGQEKEAAASEQNNTTVEESGSSATESKASETQTTTNNVNT
IDETQSYSATSTEQPSKSTQVITEEAPTTVQAPKVETEMKSQEDLPSEKVADKETTGTQVDIAQPSNVS
EIKPRMKRSADVTAVSEKEVAEEAKATGTDVTNKVEVTESSLEGHNKDSNIVNPENAQRVTLKYKWKFG
EGIKAGDYFDFTLSDNVETHGISTLRKVPEIKS

STEDKVMANGQVINERTIRYTFTDY INNKKDLTAELNLNLFIDPTTVTKQGSQKVEVTLGQNKVSKEFD
TKYLDGVKDRMGVTVNGRIDTLNKEEGKFSHFAYVKPNNQSLTSVTVIGQVTSGYKQSANNPTVKVYKH
IGSDELAESVYAKLDDTSKFEDVTEKVNLSYTSNGGYTLNLGDLDNSKDYVIKYEGEYDONAKDLNFRT
HLSGYHKYYPYYPYYPYYPVQLTWNNGVAFYSN
NAKGDGKDKPNDPIIEKSEPIDLDIKSEPPVEKHELTGTIEESNDSKPIDFEYHTAVEGAEGHAEGI IE
TEEDS THVDFEES THENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTESNLVEFDEES TKGIVIGAVSDHTTVEDT
KEYTTESNLIELVDELPEEHGQAQGPIEEITENNHHISHSGLGTENGHGNYGVIDEIEENSHVDIKSEL
GYEGGQNSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDI
DFDSVPQIHGONNGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGN I IDIDFDSVPQIHGFNKHNEI IEEDTNKDKPNYQF
GGHNSVDFEEDTLPKVSGONEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPGEPTPPKPEVP
SEPETPVPPTPEVPSEPGKPVPPAKEEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKQKQSKKSELPE
TGGEESTNKGMLFGGLFSILGLVLLRRNKKNNK

A

SEQ ID NO:68 polypeptide sequence
MKFKSLITTTLALGVIASTGANFNTNEASAAAKPLDKSSSTLHHGHSNIQIPYTITVNGTSQNILSSLT
FNKNONISYKD
TENKVKSVLYFNRGISDIDLRLSKQAEYTVHFKNGTKRVIDDLKSGIYTADLINTSDIKATSVNVDTKKQ
PKDKAKANVQV
PYTITVNGTSQONILSNLTFNKNONISYKDLEGKVKSVLESNRGITDVDLRLSKQAKYTVNFKNGTKKVI
DLKSGIYTANL
INSSDIKSININVDTKKHIENKAKRNYQVPYSINLNGTSTNILSNLSFSNKPWINYKNLTSQIKSVLKH
DRGISEQDLKY
AKKAYYTVYFKNGGKRILQLNSKNYTANLVHAKDVKRIEITVKTGTKAKADRYVPYTIAVNGTSTPILS
KLKISNKQLIS ,
YKYLNDKVKSVLKSERGISDLDLKFAKQAKYTVYFKNGKKQVVNLKSDIFTPNLFSAKDIKKIDIDVKQ
YTKSKKKINKS
NNVKFPVTINKFENIVSNEFVFYNASKITINDLSIKLKSAMANDQGITKHDIGLAERAVYKVYFKNGSS
KYVDLKTEYKD

ERVFKATDIKKVDIELKF

SEQ ID NO: 69 polypeptide sequence

MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTASILVGTTLIFGLSGHEAKAAEHTNGELNQ
SKNETTAPSENKTTKKVDSRQLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETS SNMQSPONATAN
QSTTKTSNVTTNDKSSTTYSNETDKSNLTQAKDVSTTPKTTTIKPRTLNRMAVNTVAAPQ
QGTNVNDKVHFSNIDIAIDKGHVNQTTGKTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTQONLYNAQGNI IAKGIYDSTTNTTTYTFINYVDQYTNVRGSFEQ
VAFAKRKNATTDKTAYKMEVTLGNDTYSEEI IVDYGNKKAQPLISSTNY INNEDLSRNMT
AYVNQPKNTYTKQTFVTNLTGYKFNPNAKNFKIYEVTDONQFVDSFTPDTSKLKDVTDQF
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DVIYSNDNKTATVDLMKGOTSSNKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLDTDKTKYSWSNS
YSNVNGSSTANGDQKKYNLGDYVWEDTNKDGKODANEKGIKGVYVILKDSNGKELDRTTT
DENGKYQFTGLSNGTYSVEFSTPAGYTPTTANVGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDS
GFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKGIKGVKVTLONEKGEVIGTTETDENGKYRFD
NLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDF TLDNGYYEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDAGKHTPAKPMSTVKDQHKTAKALPE
TGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKONK

SEQ ID NO: 70 polypeptide sequence
EENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQSSDEEKNDVINNNQSINTDDNNQI IKKEETNNYDGIE
KRSEDRTESTTNVDENEATFLQKTPQDNTHLTEEEVKESSSVESSNSS IDTAQQPSHTTI
NREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNT
DEKISNQDELLNLPINEYENKARPLSTTSAQPSIKRVTVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDQS
ITEGYDDSEGVIKAHDAENLIYDVTFEVDDKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKI
KDNSGEIIATGTYDNKNKQITYTFTDYVDKYENIKAHLKLTSYIDKSKVPNNNTKLDVEY
KTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLOSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNI
SGNGDEGSTIIDDSTIIKVYKVGDNONLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNIN
FGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQTVIMQTTINEY TGEFRTASYDNTIAFSTSSGQ
GQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGTSKSVRTDEDGK
YQFDGLKNGLTYKITFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGQDDMTIDSGFYQ
TPKYSLGNYVWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGNIISTTTTDENGKYQFDNLNS
GNYIVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDADGEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDE
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Figure 2

SEQ ID NO:34 polynucleotide sequence
ATGTTACAAGTAACTGATGTCAGTTTACGTTTTGGAGATCGTAAACTATTTGAAGATGTARATATTAAATTTACAGAAGG
TAATTGTTATGGATTAATTGGTGCGAATGGTGCAGGTAAATCAACATTCTTARAAATATTATCTGGTGAAT TAGATTCTC
AAACAGGACATGTTTCATTAGGTAAAAATGAACGTCTAGCTGTTTTAAAACAGCACCACTATGCTTATGAAGATGAACGC
GTGCTTGATGTTGTAATTAAAGGTCACGAACGTCTTTATGAGGTTATGAAAGARAAAGATGAAATCTATATGAAGCCAGA
TTTCAGTGATGAAGATGGTATCCGTGCTGCTGAACTTGAAGGTGAATTTGCAGAAATGAATGGTTGGAATGCTGARGCTGE
ATGCTGCTAACCTTTTATCTGGTTTAGGTATCGATCCAACTTTACACGATAAAAARATGGCTGAATTAGAAAACAACCAA
AAAATTAAAGTATTATTAGCGCAAAGTTTATTCGGTGAACCAGACGTACTATTACTGGATGAGCCTACTAACGETCTCGA
TATTCCAGCAATCAGTTGGTTAGAAGATTTCTTAATTAACTTTGATAATACTGTTATCGTAGTATCGCATGACCGTCATT
TCTTARATAATGTATGTACTCATATCGCTGATTTAGACTTCGGTARAATTARAGTTTATGTTGGTAACTATGATTTTTGG
TATCAATCTAGTCAGTTAGCTCAARAGATGGCTCAAGAACAAAACAAGAAAARAGAAGAAAAAATGAAAGAGTTACAGGA
CTTTATTGCACGTTTCTCAGCTAACGCTTCTARATCTAAACAAGCAACAAGTCGTAAARAACAACTTGAGAAAATTGAAT
TAGATGATATTCAACCATCATCAAGAAGATATCCTTTCGTTAAATTCACGCCTGAGCGTGAGATTGGTAACGACTTATTA
ATCGTTCARAATCTTTCTAARACAATTGACGGCCGAARAAGTATTAGATAATGTATCATTCACAATGAATCCAAATGATAR
AGCGATTTTAATTGGAGATAGTGAAATTGCAAAAACAACATTACTTAAAATATTAGCTGGCGAAATGGAACCAGACGAAG
GTTCATTTAAATGGGGTGTTACTACATCATTAAGTTACTTCCCTAAAGATAACTCAGAGTTCTTTGAGGGTGTAAATATG
AATCTCGTTGATTGGTTAAGACAATATGCTCCTGAAGATGAACAAACAGAAACATTTTTACGTGGTTTCTTAGGTCGTAT
GTTATTTAGTGGTGAAGAAGTTAAGAAAAAAGCTAGTGTGCTTTCAGGTGGAGAARAAGTACGTTGTATGCTAAGTAAAR
TGATGTTATCAAGTGCGAATGTACTTTTACTTGACGAACCTACTAACCACTTAGACTTAGAAAGTATTACTGCTGTCAAT
GATGGTCTTAAATCATTTAAAGGTTCTATCATCTTTACTTCTTATGACTTCGAATTTATCAACACGATTGCAAACCGTGT
TATCGATTTAARATAAACAAGGCGGCGTTTCARAAGAAATTCCATATGAAGAATACTTGCAAGAAATCGGCGTTTTAAAAT
AR

SEQ ID NO:35 polynucleotide sequence
ATGTTACAAGTAACTGATGTAAGTTTACGTTTTGGTGATCGTAAACTATTTGAAGATGTARATATAAAATTTACAGAGGSE
TAATTGTTATGGATTAATTGGTGCARATGRTGCTGGGAAATCTACATTCTIGAAGATTTTATCAGGCGAAATTGATTCAC
AGACTGGTCATGTATCTCTAGGTAAAGATGAGCGTTTGECTGTGTTAAAACAAGATCATT TTGCTTATGAAGATGAACGT
GTTTTAGATGTTGTGATTAAAGGACATGAACGTTTGTATCAAGTGATGARAGAGAAAGATGAAATTTATATGAAACCTGA
TTTCAGCGATGAGGACGGTATTCGCGCTGCAGAACTTGAAGGAGAATTTGCAGAAATGAACGGTTGGAATGCTGAAGCTG
ATGCTGCTAACTTATTATCAGGATTAGGCATAGAACCTGACTTACATGATAAAAATATGTCTGAACTTGAARATAATCAL
ARAGTTAAGCTATTGTTAGCTCAAAGTTTATTTGGTGATCCTGACGTTCTTTTACTAGATGAGCCTACCAATGGETTTAGA
TATACCAGCAATAAGTTGGTTAGAAGACTTTTTAATTAAT TTTGAARATACTGTCATTGTCETTTCGCATGACCGTCACT
TCTTAAATAATGTTTGTACTCATATTGCTGATTTAGACTTTGGCAAAATTAAACT TTATGTTGGTAACTATGATTTTTGGE
TATCAATCAAGTCAATTAGCACARAARATGGCACAAGAACAAAATAAGAARAAAGAAGAAAAAATGAAAGAGTTACAGGA
TTTCATCGCACGCTTCTCAGCAAATGCTTCTAAATC TAAACAGGCAACAAGTCGTARGAAACAATTAGAAAAAATTGAAT
TAGATGATATCCAGCCATCATCTCGTAGATACCCTTACGTGAAATTTACTCCTGAACGTGAAATTGGAAATGATTTACTT
ACAGTAGAAAATCTTTCTAAAACAATTGACGGCGARAAAGTACTAGACAATGTTTCATTCACTATGAATCCTAATGATAR
AGCTATTTTAGTTGGTGATAGCGARATTGCTAAAACAACATTGTTAAAAATTTTAGCTGGAGARATGGAACCAGATGAAG
GTACATTTAAATGGGGTGTAACGACATCTTTAAGT TACTTCCCTAAAGATAACTCTGAGTTCTTTGATGGTGTCGATATG
AATTTAGTTGAATGGTTACGTCAATACGCTCCAGAAGATGAACAAACTGAARCATTTTTACGTGGTTTCTTAGGTCGCAT
GTTATTTAGTGGTGAGGAAGTTAAGAAAAARGCAAGCGTGCTTTCAGGTGGAGARAAAGTACGTTGCATGTTAAGTAARA
TGATGTTATCAAGTGCTAACCTACTTTTACTTGATGAGCCAACAAACCATTTAGATTTGGAAAGTATCACTGCTGTAAAT
GACGGATTAAAATCATTTAAAGGTTCTATCATCTTCACTTCTTATGATTTTGAATTTATTAATACAATCGCAARTCGAGT
GATTGACTTGAATCAAGCTGGTGCCCTTTCTAAAGAAGTACCTTATGAGGAATACTTACAAGAAATTGGTGTATTACAAR
ATAATTAA

SEQ ID NO:36 polynucleotide sequence

ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCTCGTGETAACCCAACTGTTGAAGTAGAAGTATTAAC
TGAAAGTGCCGCATTTGGTCGTGCATTAGTACCATCAGGTGCTTCAACTGGTGAACACGAAGCTGTTGAATTACGTCATG
GAGACAARATCACGTTATTTAGGTARAGETGTTACTAAAGCAGT TGAAAACGT TAATGARATCATCGCACCAGAAATTATT
GAAGGTGAATTTTCAGTATTAGATCAAGTATCTATTGATARAATGATGATCGCATTAGACAGTACTCCAAACARAGGTAR
ATTAGGTGCAAATGCTATTTTAGGTGTATCTATCGCAGTAGCACGTGCAGCAGCTGACTTATTAGETCAACCACTTTACA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAGCAGTTACCAGTACCAATGATGAACATCGTTAATGGTGGTTCTCACTCAGATGCT
CCAATTGCATTCCAAGAATTCATGATTTTACCTGTAGGTGCTACAACGTTCAARGAATCATTACGTTGGGGTACTGAAAT
TTTCCACAACTTARAATCAATTTTAAGCAAACGTGGTTTAGAAACTGCAGTAGGTGACGAAGGTGGTTTCECTCCTAAAT
TTGAAGGTACTGAAGATGCTGTTGARACAATTATCCAAGCAATCGAAGCAGCTGGTTACAAACCAGGTGAAGAAGTATTC
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TTAGGATTTGACTGTGCATCATCAGAATTCTATGAAAATGGTGTATATGACTACAGTAAGTTCGAAGGCGAACACGATGEC
AAAACGTACAGCTGCAGAACAAGTTGACTACTTAGAACAATTAGTAGACAAATATCCTATCATTACAATTGAAGACGGTA
TGGACGAAAACGACTGGGATGGTTGGAAACAACTTACAGAACGTATCGGTGACCGTGTACAATTAGTAGGTGACGATTTA
TTCGTAACAAACACTGAAATTTTAGCAAAAGGTATTGARAACGGAATTGGTARCTCAATCTTAATTAAAGTTAACCAAAT
CGGTACATTAACTGAAACATTTGATGCAATCGAAATGGCTCAAAANGCTGETTACACAGCAGTAGTTTCTCACCGTTCAG
GTGAARCAGRAGATACAACAATTGCTGATATTGCTGTTGCTACAAACGCTGGTCAAATTAARACTGGTTCATTATCACGT
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATCGAAGATGAATTATTTGARACTGCTARATATGACGGTATCAA
ATCATTCTATAACTTAGATAAATAA

SEQ ID NO:37 polynucleotide sequence
ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCACGTGETAACCCAACAGTTGAAGTTGARGTATTAAC
TGARAGCGGTGCTTTCGGACGTGCATTAGTACCTTCTGGTGCTTCTACTGGTGARCATGAAGCAGTTGAATTACGTGATG
GAGATAAATCACGTTATTTAGGTAAAGGTGTGACTAAAGCGGETAGAARATGTTAACGARATGATCGCACCAGARATCGTT
GAAGGTGAATTTTCAGTTTTAGATCAAGTATCTATTGATAAAATGATGATTCAATTAGACGGTACACACAACAAAGGTAL
ATTAGETGCAAATGCCATTTTAGGTGTTTCTATTGCCGTAGCTCGTGCAGCTGCTGACTTATTAGGTCAACCATTATATA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAACAATTGCCAGTACCTATGATGAATATTGT TARTGGTGGTTCTCACTCAGATGCA
CCAATTGCTTTCCAAGAGTTCATGATTTTACCTGTAGGTGCTGAGTCATTCARAGAATCATTACGTTGGGETGCAGARAT
CTTCCATAACCTTAAATCAATCTTAAGTGAACGTGGTTTAGAAACTGCAGTAGGTGATGARGGTGGTTTCGCTCCTAGAT
TTGAAGGCACTGAAGACGCTGTAGAAACTATTATTAAAGCTATCGAAAAAGCAGGATACAAACCAGGTGARGATGTATTC
TTAGGATTTGACTGTGCTTCTTCTGAATTCTATGAAAATGGTGTTTATGATTACACTARATTCGAAGGTGAACACGGTGC
TAAACGTAGTGCAGCAGAGCAAGTTGACTACTTAGAAGAATTAATTGGTAAATATCCAATCATCACTATTGAAGATGGTA
TGGATGAAAACGATTGGGAAGGTTGGARACAATTAACTGATCGTATCGGTGATAAAGTTCAATTAGTTGGTGATGATTTA
TTCGTAACTAACACTGAAATTTTATCTAAAGGTATCGAACAAGGTATTGGTAACTCAATCTTAATCAAAGTARACCAAAT
CGGTACATTAACTGAARACATTCGATGCTATTGAAATGGCTCARAAAGCTGGATATACTGCGGTTGTATCTCACCGTTCTG
GTGAAACTGAAGATACTACAATTGCTGATATCGCAGTTGCTACAAATGCAGGCCAAATTAAAACAGGTTCATTATCTAGA
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATTGAAGATGAATTATACGARACAGCTARATTTGAAGGAATTAR
ATCTTTCTACAATTTAGATAAATAR

SEQ ID NO:38 polynucleotide sequence
ATGAAAAAAATCGTTACAGCTACAATCGCTACAGCAGGACTTGCCACTATCGCATTTGCAGGACATGATGCACAAGCCGC
AGAACAAAATAACAATGGATATAATTCTAATGACGCTCAATCATACAGCTATACGTATACAATTGATGCACAAGGTAATT
ATCATTACACTTGGACAGGAAATTGGAATCCAAGTCAATTAACGCAARACAACACATACTACTACAACAARCTACAATACT
TATAGTTATAACAATGCATCTTACAATAACTACTATAATCATTCATATCAATACAATAACTATACAAACAATAGCCARAC
AGCAACAAATAACTATTATACTGETGGTTCAGGTGCAAGTTATAGCACAACAAGTAATAATGTTCATGTGACTACAACTG
CAGCGCCATCTTCARATGGTCGTTCARTTTCTAATGGTTATGCATCAGGAAGTARCTTATATACTTCAGGACAATGTACT
TATTATGTATTTGATCGTGTTGGTGGGAAAATTGGTTCAACATGGGGTAACGCAAGTAATTGGECTAACGCAGCTGCATC
ATCTGGCTATACAGTGAACAATACACCAARAGTTGETGCTATCATGCARACAACACAAGGCTATTACGGTCATGTTGCTT
ACGTTGAAGGCGTTAACAGCAACGGTTCTGTTCGTGTTTCAGAAATGAACTATGGACATGETGCTGGTGTGETTACGTCT
CGTACAATTTCAGCAAACCAAGCAGGTTCATATAATTTCATTCATTAA

SEQ ID NO:39 polynucleotide sequence
ATGAAGAAAATCGCTACAGCTACTATCGCAACTGCAGGATTCGCTACAATCGCAATTGCATCAGGAAATCAAGCTCATGC
TTCTGAGCAAGATAACTACGGTTATAATCCAARCGACCCAACATCATATAGCTATACTTACACTATTGATGCACAAGGTA
ACTACCATTACACATGGAAAGGTAACTGGCATCCAAGTCAATTARACCAAGATAATGGCTACTACAGCTATTACTACTAC
AATGGCTACAATAACTACAACAATTACAACAATGGTTATAGCTACAATAATTACAGCCGTTACAACAACTACTCAAATAA
TAATCAATCATATAACTACAATAACTATAATAGTTACAACACAAACAGCTACCGTACTGGTGGTTTAGGTGCAAGCTACA
GCACTTCAAGCAACAATGTTCAAGTAACTACAACTATGGCTCCATCATCAAATGECCGTTCAATCTCAAGTGGTTATACT
TCAGGACGTAACTTATACACTTCTGGTCAATGTACATACTACGTATTTGATCGTGTAGGTGGTAAAATCGGTTCAACTTG
GGGCAATGCAAGTAACTGGGCTAACGCAGCTGCAAGAGCTGGTTACACAGTGAACAATACACCARAAGCTGETGCAATTA
TGCAARCAACTCAAGGTACATACGGTCACGTTGCATACGTTGAAAGTGTTARCAGCAATGGTTCAGTAAGAGTTTCAGAA
ATGAACTATGGTTATGGCCCAGGTGTTGTAACTTCACGTACAATCTCAGCTAGCCAAGCTGCTGGTTATAACTTCATTCA
CTAA

SEQ ID NO:40 polynucleotide sequence

ATGAAARAAATCGCTACAGCTACAATTGCAACTGCAGGAATCGCTACTTTCGCATTTGCACACCATGACGCACAAGCAGT
AGAACAAAATAATGATGEGTACAATCCAAACGACCCTTATTCATATAGCTACACTTACACAATCGATGCTGAAGGTAACT
ACCACTACACTTGGARAGGTAACTGGAGTCCAGATCGTGTARATACTTCATATAACTATAATAATTATAATAACTACAAC
TACTATGGTTACAATAACTATAGCAACTACAATAACTACAGTAATTACAACAATTACAACAACTATCAATCAAACAACAC
GCAATCACAAAGAACAACTCAACCGACTGGTGGTTTAGGCGCAAGCTATTCAACATCARGTAGTAATGTTCACGTTACAA
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CAACTTCTGCGCCATCATCAAACGGTGTATCTTTATCAARCGCTCGCTCAGCATCTGGTAACTTATACACTTCAGGTCAA
TGTACATATTATGTATTTGACAGAGTAGETGGCARAATCGGTTCAACGTGGGGTAACGCAAACAACTGGGCAARCGCTGC
AGCACGTTCTGGTTACACAGTAAACAATTCGCCTGCTAAAGGTGCAATCTTACARACGTCACAAGGTGCATACGGACACG
TAGCATACGTTGAAGGTGTAAACAGCAATGGTTCAATCAGAGTTTCAGAAATGAACTACGGTCACGGTGCAGGTGTTGTC
ACTTCACGTACAATCTCTGCGAGCCRAAGCTGCTTCATATAACTATATTCACTAA

SEQ ID NO:41 polynucleotide sequence
ATGAAAAAATTAGTACCTTTATTATTAGCCTTATTACTTCTAGTTGCTGCATGTGGTACTGGTGGTAAACAAAGCAGTGA
TAAGTCAAATGGCAARATTAAAAGTAGTAACGACGAATTCAATTT TATATGATATGGCTARAAATGTTGGTGGAGACAACG
TCGATATTCATAGTATTGTACCTGTTGGTCAAGATCCTCATGAATATGAAGT TARACCTAAAGATATTARAAAGT TARCT
GACGCTGACGTTATTTTATACAACGGATTAAATTTAGAGACTGGTAACGGTTGGTTTGAARAAGCCTTAGAACAGGCTGGE
TAAATCATTAAARAGATAAAAAAGTTATCGCAGTATCAARAGATGTTAAACCTATCTATTTAAACGGTGAAGAAGGCAACA
AAGATAAACAAGATCCACACGCATGGTTAAGTTTAGATAATGGTATTAAATACGTARAAACAATTCAACARACATTTATC
GATAACGACAAARAACATAAAGCAGATTATGAAAAGCAAGGTAACAAATACATTGCTCAATTGGAAAAATTAAATAATGA
CAGTAAAGACAAATTTAATGACATTCCAAARGAACAACGTGCCATGATTACAAGTGARGGTGCCTTCAAGTACTTCTCAA
AACAATACGGTATTACACCAGGTTATATTTGGGAAATTAACACTGAAAAACAAGGTACACCTGAACAAATGAGACAAGCT
ATTGAGTTTGTTAAAAAGCACAAATTAARAACACTTATTAGTAGAAACAAGTGTTGATAAGAAAGCAATGGARAGTTTATC
TGAAGAAACGAAGAAAGATATCTTTGGTGARGTGTACACAGATTCAATCGGTAAAGAAGGCACTARAGGTGACTCTTACT
ACARAATGATGRAATCAAATATTGAARCTGTACACGGARGCATGAAATAA

SEQ ID NO:42 polynucleotide sequence
GTGARAAAAATTCTCGCTTTAGCAATAGCATTTTTAATTATCCTTGCCECATGTGGGAATCACAGTAACCATGAACATCA
CTCACATGAAGGAAAATTAAAAGTTGTAACTACAAACTCTATTCTCTATGACATGGTTARAACGTGTCGGTGGARATARGE
TCGATGTTCATAGCATCGTTCCAGTAGGACAAGACCCACATGAATATGAGGTTAAACCTAAAGATATTARAGCATTAACA
GATGCTGACGTTGTATTTTATAACGGTTTAAACCTAGAAACTGGAAATGCTTGGTTTGARAAAGCACTTGACCAAGCAGE
AAAATCAACAAAAGATAARAATGTGATAGCAGCATCAAATAATGTTAAACCAATATACTTAAATGGTGAGGAAGGTAACA
AAAACAAACARGATCCACATGCATGGTTAAGTTTAGAGAATGGAATTAAATACGTAAAAACAATACAAAAATCACTAGAA
CATCATGATAAAAAAGATAAGTCTACATATGAAAAACAAGGGAATGCATATATATCAAAATTAGAAGAACTTAATAAAGA
TAGTAAAAATAARTTTGATGACATACCCAAAAATCARCGTGCCATGATGACAAGTGAAGGTGCATTTAAATATTTTGCTC
AACAATTCGATGTTAAACCAGGTTATATTTGGGAGATAAACACAGAAAAACAAGGTACACCTGGTCARATGARACAAGCC
ATTAAATTTGTTAAAGATAATCATTTAARACATTTATTAGTCGAAACAAGCGTAGATAAAAAAGCTATGCAAAGTTTATC
AGAAGAAACTAAGAAAGATATTTATGGTGAAGTATTTACCGACTCTATAGGTAAGGAAGGTACTAARAGGTGACTCATACT
ATARAATGATGAAATCTAATATTGATACAATACATGGTAGTATGAAATAA

SEQ ID NO:43 polynucleotide sequence
ATGAAAAAGACAATTATGGCATCATCATTAGCAGTGGCATTAGGTGTAACAGGTTACGCAGCAGGTACAGGACATCAAGC
ACACGCTGCTGAAGTAAACGTTGATCARGCACACTTAGTTGACTTAGCGCATAATCACCAAGATCAATTAAATGCAGCTC
CAATCAAAGATGGTGCATATGACATCCACTTTGTARAAGATGGTTTCCAATATAACT TTACTTCAAATGGTACTACATGG
TCATGGAGCTATGAAGCAGCTAATGGTCAAACTGCTGETTTCTCAAACGTTGCAGGTGCAGACTACACTACTTCATACAA
CCAAGGTTCAGATGTACAATCAGTAAGCTACAATGCACAATCAAGTAACTCAAACGTTGAAGCTGTTTCAGCTCCAACTT
ACCATAACTACAGCACTTCAACTACTTCAAGT TCAGTGAGATTAAGCAATGGTAATACTGCAGETGCTACTGGTTCATCA
GCAGCTCAAATCATGGCTCAACGTACTGGTGTTTCAGCTTCTACATGGGCTACAATCATCGCTCGTGAATCARATGGTCA
AGTAAATGCTTACAACCCATCAGGTGCTTCAGGTTTATTCCAAACTATGCCAGGTTEGGETCCGACAAACACTGTTGACC
AACAAATCAACGCAGCTGTTAAAGCATACAAAGCACAAGGTTTAGGTGCTTGGGGATTCTAA

SEQ ID NO:44 polynucleotide sequence
ATGAAAAAAACAGTTATCGCTTCTACATTAGCAGTATCTTTAGGAATTGCAGGTTACGETTTATCAGGACATGARGCACA
CGCTTCAGAAACTACAAACGTTGATAARAGCACACTTAGTAGATTTAGCACAACATAATCCTGAAGAATTAAATGCTAAAC
CAGTTCARGCTGGTGCTTACGATATTCATTTCGTAGACAATGGATACCAATACAACTTCACTTCAAATGGTTCTGAATGG
TCATGGAGCTACGCTGTAGCTGGTTCAGATGCTGATTACACAGAATCATCATCAAACCAAGAAGTAAGTGCARATACACA
ATCTAGTAACACAAATGTACAAGCTGTTTCAGCTCCAACTTCTTCAGAAAGTCGTAGCTACAGCACATCAACTACTTCAT
ACTCAGCACCAAGCCATAACTACAGCTCTCACAGTAGTTCAGTAAGATTATCARATGGTAATACTGCTGETTCTGTAGGT
TCATATGCTGCTGCTCAAATGGCTGCACGTACTGGTGTATCTGCTTCARCATGGGAACACATCATTGCTAGAGAATCARA
TGGTCAATTACATGCACGTAATGCTTCAGGTGCTGCTGGATTATTCCARACTATGCCAGGTTGGGGTTCAACTGATTCAG
TAAATGATCAAATCAATGCCGCTTATAAAGCATATAAAGCACAAGGTTTATCTGCTTGGGGTATGTAA

SEQ ID NO:45 polynucleotide sequence
GTGAATTATCGTGATAARATTCAARAGTTTAGTATTCGTAAATATACAGTTGGTACATT TTCAACTGTCATTGCGACATT
GGTATTTTTAGGATTCAATACATCACARGCACATGCTGCTGARACARATCAACCAGCAAGCGTGGTTAAACAGARACAAC
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AAAGTAATAATGAACAGACTGAGAATCGAGAATCTCAAGTACAAAATTCTCAAAATTCACARAATAGTCAATCATTATCC
GCTACTCATGAAAATGAGCAACCAAATAATAGTCAAGCTAATTTAGTAAATCAAAAAGTAGCGCAATCATCTACTACTAA
TGATGAACAACCAGCATCTCAAAATGTARATACAAAGAAAGATTCGGCARCGGCTGCCGACAACACAACCAGATARAGALAG
ADAGTAAGCATAARCAARACGAAAGTCAATCTGCTAATAAAAATGGAARACGACAATAGAGCGGCTCATGTAGAAAATCAT
GAAGCARAATGTAGTAACAGCTTCAGATTCATCTGATAATGGTAACGTACAACATGACCGAAATGAATTACARGCATTTTT
TGATGCAAATTATCATGATTATCGCTTTATTGACCGTGARAATGCAGATTCTGGCACATTTAACTATGTARAAGGCATTT
TTGACAAGATTAATACTTTATTAGGCAGTAATGATCCAATTAACAATAAAGACTTGCAACTTGCATACAAAGAATTGGAA
CARAGCTGTTGCTTTAATTCGTACAATGCCTCAACGTCAACARACTAGCCGTCGATCAAACAGAATTCAAACGCGTTCTGT
TGAGTCTAGAGCTGCAGAGCCTAGATCAGTATCAGACTATCAAAATGCRAAATTCATCATATTATGTTGAAAATGCTAATG
ATGGTTCAGGATATCCTGTAGGTACATATATCAATGCTTCTAGTARAAGGGGCGCCATATAATTTACCAACTACACCATGG
AATACATTGAAGGCCTCTGACTCAAAGGARATTGCTCTTATGACAGCGARACARACTGGAGATGECTACCAATGGGTTAT
TAAGTTTAATAARRGGACATGCTCCACATCARAATATGATTTTCTGGTTTGCATTACCAGCAGACCARGTGCCAGTAGGAA
GAACTGACTTTGTAACAGTTAATTCAGATGGAACAAATGTACAATGGAGTCATGGAGCAGGAGCAGGTGCAARTAAACCA
CTTCAACARATGTGGGAATATGGAGTAAATGATCCTGATCGTTCACATGACTTTARAATAAGAAATAGAAGTGGCCARGT
AATATATAGCTGGCCAACTGTCCATGTTTATTCTTTAGAAGATTTATCTAGAGCGAGTGATTATTTTAGTGAAGCTGGAG
CGACACCTGCTACTAARAGCATTTGGTAGACAAAATTTTGAATATATTAATGGTCAARAACCTGCTGAATCACCGGGTGTT
CCTAAAGTTTATACTTTCATCGGTCAAGCTGATGCAAGTTATACAATTTCATTTARAACACAAGGTCCAACTGTTAATAA
ATTGTATTATGCAGCAGGTGGGCGTGCTTTAGAGTACAATCAATTATTTATGTACAGTCAACTATACGTCGAATCAACGC
AAGACCATCAACAACGTCTTAATGATTTAAGACAAGTGGTTAATCGTACATATCGCATAGGTACAACTAAACGTGTAGAR
GTGAGTCAAGGAAATGTACAAACGARARAGGTATTAGAAAGTACARACCTAAATATAGATCGATTTTGTTGATGATCCTTT
AAGTTATGTTAAGACGCCGAGTAATAAAGTGTTAGGTTTTTACCCAACTAATGCARATACTARCGCTTTTAGACCGGGGG
GCGTTCAAGAATTARATGAATATCAATTAAGTCAATTATTTACTGATCAARRATTACAAGAAGCAGCAAGAACTAGAARC
CCAATAAGATTAATGATTGGTTTCGACTATCCTGATGGTTATGGTAATAGTGAAACTTTAGTTCCTGTTAACTTAACGGT
ATTACCTGAAATCCAACATAATATTAAATTCTTTAAAAATGACGATACTCAARATATTGCTGARAAACCATTTTCAARARC
ARGCTGGGCATCCAGTTTTCTATGTATATGCAGGTAACCAAGGGAATGCTTCCGTGAATTTAGGTGGTAGCGTAACATCT
ATTCAACCATTACGTATTAATTTAACRAGTAATGAGAATTTTACAGATAAAGATTGGCARATTACAGGTATTCCGCGTAC
ATTACACATTGARAACTCGACAAATAGAACTAATAATGCTAGAGAACGTAACATTGAACTTGTTGGTAATTTATTACCAG
GGGATTACTTTGGTACGATACGTTTTGGACGTAAAGAACAATTATTTGARATTCGTGTTARACCACATACACCAACAATT
ACAACGACAGCTGAGCAATTAAGAGGTACAGCATTACAAARAAGTGCCTGTTAATATTTCGGGAATACCGTTGGATCCATC
GGCATTGGTTTATTTAGTTGCACCAACAAATCARACTACGAATGGTGGTAGTGAGGCAGATCAAATACCATCTGGTTATA
CGATACTTGCGACTGGTACACCTGATGGEGTGCATAATACAATTACTATACGACCGCAAGATTATGTTGTATTCATACCA
CCTGTAGGTAAACAAATTAGAGCAGTAGTTTATTATAATAAAGTAGTTGCATCTAATATGAGTAATGCTGTTACTATTTT
GCCAGATGACATTCCACCAACAATCAATAATCCTGTTGGAATAAATGCCARATACTATCGAGGCGACGAAGTCAACTTTA
CAATGGGAGTCTCTGATAGACATTCTGGTATAAARAATACAACTATTACTACTTTGCCAAGTGGTTGGACATCARATTTA
ACTAAATCCGACAACARAAACGGCTCATTAGCTATTACAGGTAGAGTCTCTATGARTCAGGCATTTAACAGTGATATTAC
ATTTAAAGTATCAGCGACAGACAATGTCAATAATACGACAAATGATAGTCAATCTAAACATGTGTCAATTCATGTAGGTA
AAATTAGTGAAGATGCTCATCCGATTGTATTAGGAAATACTGAGAAAGTTGTAGTAGTCAATCCGACTGCTGTATCTAAT
GATGAARAGCAAAGCATAATTACTGCCTTTATGAATAAAAACCAAAATATAAGAGGATATTTAGCATCAACTGATCCAGT
AACTGTCGATAATAATGGTARCGTCACATTACATTACCGTGATGGCTCATCAACAACGCTTGATGCTACAAATGTGATGA
CATACGAACCAGTTIGTGAAATCTGAATATCAAACTGCCAATGCTGCTAARACAGCAACGGTAACGATTGCTAAAGGACAL
TCATTTAATATTGGTGATATTARACAATATTTTACTTTAAGTAATGGACAAGCTATTCCARATGGCACATTTACAAATAT
TACATCTGATAGAACTATTCCAACTGCACARAGAAGTTAGTCAAATGAATGCAGGTACGCAGTTATATCATATAGTTGCTT
CAAATGCATATCATAAAGACACTGAAGATTTCTATATTAGTTTARARATCGTTGATGTGARACAACCTGAAGGCGATCAA
CGTGTCTATCGTACGTCAACATATGATTTAACCACTGATGARATCTCAAAAGTAAAACAAGCTTTTATTAATGCARATAG
AGATGTAATTACGCTTGCCGARGGTGATATTTCAGTTACAAATACACCTAATGGTGCTAATGTAAGTACTATTACAGTAA
ATATTAATAAAGGTCGATTAACGAAATCATTCGCGTCTAACCTAGCTAATATGAATTTCTTGCGTTGGGTTAATTTCCCA
CAAGATTATACAGTGACATGGACGAATGCAAAAATTGCARACAGACCAACAGATGEGTGETTTATCATGGTCCGATGACCA
TAAATCTTTAATTTATCGTTATGATGCTACATTAGGCACACAAATTACAACTAATGATATTTTAACGATGCTAAANGCGA.
CTACTACAGTGCCTGCGATTGCGTAATRATATTACTGGTAATGARAANGCACAAGCAGAAGCAGGTGGAAGACCAAACTAT
AGAACAACTGGTTATTCACAATCAAATGCGACAACTGATGGTCAACGTCAATTTACGTTGAATGGTCAAGTGATTCAARAT
ATTAGACATCATCAACCCTTCARACGGTTATGEGTGGGCAACCTGTTACAAATTCAAATACTCGTGCARACCATAGTAACT
CAACTGTTGTTAACGTAAACCGAACCGGCAGCTAATGGTGCTCGGCGCATTTACAATTGACCACGTTGTAARRAGTAATTCT
ACACATAATGCAAGTGATGCAGTTTATARAGCGCAGTTATACTTAACGCCATATGGTCCAARACAATATGTTGAACATTT
ADMATCAAAATACRGGAAATACTACTGACGCTATTAARCATTTATTTTGTACCAAGTGACTTAGTGAATCCAACAATTTCAG
TAGGTAATTACACTAATCATCAAGTGTTCTCAGGTGAAACATTTACARATACGATTACAGCGAATGATAACTTTGGTGTG
CAATCGGTAACTGTACCAAATACATCACAAATTACAGGTACTGTTGATAATARCCATCAACATGTTTCTGCAACGGCACC
AAATGTGACATCAGCAACTAGTAAGACAATCAATTTATTAGCAACTGATACAAGTGGTAATACAGCTACAACTTCATTCA
ATGTAACAGTGARACCTTTGCETGATAAATATCCGAGTTGGTACTTCATCAACGGCTGCTAATCCTGTTAGAATTGCCAAT
ATTTCGAATAATGCGACAGTATCACAAGCTGATCAAACGACAATTATTAATTCGTTAACGTTTACAAGTAATGCACCAAR
TAGAAACTATGCAACAGCAAGCGCAAATGAAATCACTAGTAAAACAGTTAGTAATGTCAGTCGTACTGGARATAATGCCA
ATGTCACAGTAACTGTTACTCATCARGATGGAACAACATCAACAGTGACTGTACCTGTAARGCATGTCATTCCAGARATC
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QTTGCACATTCGCATTACACTGTACAAGECCAAGACTTCCCAGCAGGTAATGGTTCTAGTGCAGCAGATTACTTTAAGTT
ATCTAATGGTAGTGCCATTCCAGATCCAACGATTACATGGGTAAGTGGACAAGCGCCARAATARAGATAATACACGTATTG
GTGAAGATATAACAGTAACTGCACATATCTTARTTGATGGCGARACAACGCCGATTACGAARACAGCAACATATAAAGTA
GTAAGAACTGTACCGAAACATGTCTTTGABRACAGCCAGAGGETGTTTTATACCCAGGTGTTTCAGATATGTATGATGCGAA
ACAATATGTTAAGCCAGTARATAATTCTTGGTCGACARAATGCGCAACATATGAATTTTCAATTTGTTGGAACATATGGTC
CTAACARAGATGTTGTAGGTATATCAACGCGTCTTATTAGAGTGACTTATGATAATAGACARACTGAAGATTTAACTATT
TTATCTAAAGTTAAACCTGACCCACCAAGAATTGACGCAAACTCTGTGACATATARAAGCAGGTCTTACAAACCAAGAAAT
TAAAGTTAATAACGTATTARATAACTCGTCAGTAAAATTAT TTARAGCAGATAATACACCATTAAATGTCACAAATATTA
CTCATGGTAGTGETTTTAGTTCGETTGTGACAGTAAGTGACGCGTTACCAARATGGCGGAATTAAAGCAAAATCTTCAATT
TCAATGAACAATGTGACGTATACGACCCARCGACGAACATGGTCAAGTTGTTACAGTARCAAGARATGAATCTGTTGATTC
AAMTGATAGTGCTTCTGTTACAGTAACACCACAATTACAAGCAACTACTGAAGECGCTGTATTTATTAAAGGTGGCGACG
GTTTTGATTTCGGTCATGTAGAACGATT TATTCAAAATCCGCCACATGGCGCAACGGTCGCATGGCATGATAGTCCAGAT
ACATGGAAGAATACAGTCGGCAACACACATAAAACTGCGGTTGTARCATTACCTAGTGGTCARGGTACGCGTAATGTTGA
AGTTCCAGTCAAAGTTTATCCAGTTGCTAATGCTAAGGCGCCATCACGTGATGTGAAAGGTCAAAATTTGACACATGGTA
CAAACGCTATTGATTACATTACATTTGATCCAAATACTAATACGAATGGTATTACAGCAGCATGGGCAAATAGACARCAA
CCARATAACCAGCAAGCAGGCGTTCARCATTTARATGTCGATAETCACATATCCAGGTATTTCAGCTGCTAAACGAGTTCC
TETAACTGTGAACGTATATCAATTTGAATTCCCTCARACTACTTATACAACARCAGTTGGTGACACTTTAGCAAGTGGTA
CGCAAGCATCAGGATATGCACATATGCAARAACACTTCAGGTTTACCAACAGATGGATTTACGTATAAATGGAATCGTGAT
ACTACGGGTACAAACGATGCAAACTGEGCAGCAATGAATAAACCAAATACTGCACAAGTCGTTAATGCAAAATATGATGT
CATCTATAATGGACATACATTTGCAACATCTTTACCAGCGAAATTTGTAGTARAAGATGTTCAACCAGCGAAACCAACTG
TCACTGAAACAGCGGCAGGAGCGATTACAATTGCACCTGGTGCGAACCAARCAGTCAATACTCATGCTGGTAATGTTACG
ACATATGCTGACAAATTAGTTATTAAACGTAATGGAARTGTTGTAACGACATTTACACGTCGTAATAATACGAGCCCATG
GGTGAAAGAAGCATCAGCAGATAATGTAACAGCTATTGTTGGAACTAATAATGGTATTACTGTGGCAGCAGGTACTTTCA
ATCCTGCTGATACAATTCAAGTTGTTGCAACACAAGGTAGTGEGCGAARACAATCAGTCGACCGAGCAACGTAGTGATGATTTC
ACAGTTGTCACACCACAACCGAACCAAGCGACTACGAARAAT' TTGGCAARATGGTCATATTGATATCACGCCTAATAATCC
ATCAGGACATTTAATTAATCCAACACAAGCAATGGATATTGCTTACACTGAAAAAGTGAGTAATGETGCAGAACATAGTA
AGACARATTAATGTTGTTCGTEGGTCAAAATAATCAATGCGACAATTGCCGAATAAGCCTGACTATGTAACGTTAGATGCACAR
ACTGGTAAAGTGACGTTCAATGCCAATACTATAAAACCAAATTCATCAATCACAATTACTCCGARAGCAGGTACAGGTCA
CTCAGTAAGTAGTAATCCARGTACATTAACTGCACCGGCAGCTCATACTGTCAACACAACTGAAATTGTGAAAGATTATG
GTTCAARATGTAACAGCAGCTGAAATTAACAATGCAGTTCAAGTTGCTARTAAACGTACTGCAACGATTARARATGGCACA
GCAATGCCTACTAATTTAGCTGGTEGTAGCACRACGACGATTCCTGTGACAGTAACTTACAATGATGGTAGTACTGAAGA
AGTACAAGAGTCCATTTTCACAAAAGCGGATAAACGTGAGT TAATCACAGCTAARAATCATTTAGATGATCCAGTAAGCA
CTGAAGGTAAAAAGCCAGGTACAATTACGCAGTACAATAATGCAATGCATAATGCGCAACAACAAATCAATACCGCGARA
ACAGAAGCACAACAAGTGATTAATAATGAGCGTGCAACACCACAACAAGTTTCTGACGCACTARCTAAAGTTCGTGCAGC
ACAAACTAAGATTGATCAAGCTAARGCATTACTTCAARATAAAGAAGATAATAGCCAATTAGTAACGTCTAAARATAACT
TACAAAGTTCTGTGAACCAAGTACCATCAACTGCTGGTATGACGCAACAAAGTATTGATAACTATAATGCGARGAAGCGT
GRARGCAGAAACTGAAATARCTGCAGCTCAACGTGTTATTGACAATGGCGATGCAACTGCACAACAAATTTCAGATGARAA
ACATCGTGTCGATAACGCATTAACAGCATTAAACCAAGCGARACATGATTTAACTGCAGATACACATGCCTTAGAGCAAG
CAGTGCAACAATTGAATCGCACAGGTACAACGACTGGTAAGAAGCCGGCAAGTATTACTGCTTACAATAATTCGATTCGT
GCACTTCAAAGTGACTTAACRAGTGCTARAARATAGCGCTAATGCTATCATTCAGAAGCCAATAAGAACAGTGCAAGAGGT
ACAATCTGCGTTAACRAATGTAAATCGTGTCAATGAGCCGATTAACGCAAGCAATTAATCAATTAGTACCTTTAGCTGATA
ATAGTGCTTTAAGAACTGCTAAGACGAAACTTGATGARGAAATCAATAAATCAGTAACTACTGATGGTATGACACAATCA
TCAATCCAAGCATATGAARATGCTAAACGTGCAGGTCARACAGARACAACAAATGCACARAATGTTATTAACAATGGTGA
CGCGACAGACCAACAAATTGCCGCAGARAARACAAARGTAGAAGAARAATATAATAGCTTAAAACARGCAATTGCTGGAT
TAACACCAGACTTGGCACCATTACAAACTGCAAAAACTCAGTTGCAARATGATATTGATCAGCCAACGAGTACGACTGGT
ATGACAAGCGCATCTGTTGCTGCATTTAATGACAAACTTTCAGCAGCTAGAACTAAAATTCAAGAAATTGATCGCGTACT
AGCATCTCATCCAGATGTAGCARCGATTCGTCAAAACGTGACAGCAGCGAATGCTGCTARAACAGCACTTGATCAAGCGC
GCAATGGCTTAACAGTCGATAAAGCACCTTTAGAARAATGCGAAARATCAACTACAACATAGTATTGATACGCARACARGT
ACAACTGGTATGACACARGACTCTATAAATGCATACAATGCGAAGTTAACAGCTGCACGTAATAAGGTTCARCARATCAA
TCAAGTATTAGCAGGTTCACCTACTGTAGATCAAATTAATACARATACGTCTGCAGCAAATCAAGCGAAATCTGATTTAG
ATCATGCACGTCAAGCGTTAACACCAGATARAGCGCCCCTTCARAATGCGAAAACGCAATTAGRACAARGCATTAATCAA
CCAACAGATACAACAGGTATGACAACCGCTTCGTTAARTGCATACAACCAAARATTACAAGCAGCACGTCARAAGTTAAC
TGAAATTAATCAAGTGTTGAATGGCAACCCAARCTGTCCAAAATATCAATGATAAAGTGGCAGAGGCAAACCRAGCTARGG
ATCAATTAAATACAGCACGTCAAGGTTTAACATTAGATAGACAGCCAGCGTTAACAACATTACATGGTGCATCTAACTTA
AACCAAGCACAACAAAATAATTTCACGCAACAAATTARTGCTGCTCAARATCATGCTGCGCTTGARACAATTAAGTCTAA
CATTACGGCTTTAAATACTGCGATGACGARATTAARAGACAQTGTTGCGGATAATAATACAATTAAATCAGGTCARAATT
ACACTGACGCRACACCAGCTAATAARCAAGCCTATGATAATGCAGTTAATGCCGGCTAAAGCGTGTCATTGGAGABACGACT
AATCCAACGATGGATGTTAACACAGTGAACCAARAARAGCAGCATCTGTTAAATCGACGAAAGATGCTTTAGATGGTCAACA
ARACTTACAACGTGCGAAAACAGAAGCAACARATGCEATTACGCATGCAAGTGATTTARACCAAGCACAARAGAATGCAT
TAACACRACBAGTGAATAGTGCACAAAACGTGCAAGCAGTAAATGATATTARAACAAACGACTCAAAGCTTAARTACTGCT
ATGACAGGTTTAAAACGTGGCGTTGCTAATCATAACCAAGT CGTACAAAGTGATAATTATGTCAACGCAGATACTAATAA
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GRAAAATGATTACAACRATGCATACAACCATGCGAATGACATTATTAATGGTAATGCACAACATCCAGTTATAACACCAA
GTGATGTTAACAATGCTTTATCARATGTCACAAGTAAAGAACATGCATTGAATGGTGAAGCTAAGTTAAATGCTGCGAAL
CAAGAAGCGAATACTGCATTAGGTCATTTAAACAATTTAAATAATGTACAACGTCAAAACTTACAATCGCARATTAATGG
TGCGCATCAAATTGATGCAGTTAATACAATTARGCAARATGCAACRAACTTGAATAGTGCAATGGGTAACTTAAGACAAG
CTGTTGCAGATAAAGATCAAGTGAAACGTACAGAAGATTATGCEGGATGCAGATACAGCTARACAAAATGCATATAACAGT
GCAGTTTCAAGTGCTGAAACAATTATTAATCARACAGCTAATCCGACAATGTCTGT TGATGATGTTAATCGTGCAACTTC
AGCTGTTACTACTAATAARAAATGCATTAAATGGTGATGRAAAATTAGTACAATCTAARAACAGATGCTGCAAGAGCAATTG
ATGCATTACCACATTTAAATAATGCACAAARAGCAGATGTTAAATCTAAAATTAATGCTGCATCARAATATTGCTGGTGTA
AATACCGTTAAACAACRAGGTACAGATTTARATACAGCGATGGGTAACTTGCAGGGTGCAATCAATGATGAACABACGAC
GCTTAATAGTCAAAATTATCAAGATGCGACACCTAGTAAGAAAACAGCATACACAAATGCGGTGCAAGCTGCGAAAGATA,
TTTTAAATAAATCAAATGGTCRAAATAAANCGARAGATCAAGTTACTGARGCGATGAATCARGTGAATTCGGCTAARAAT
ARCTTAGATGGTACGCGTTTATTAGATCAAGCGAAGCARACAGCGAAACAGCAGTTAAATAATATGACGCATTTAACAAC
TGCACAAAAAACGAATTTAACAAATCAAATTARTAGTGGTACTACTGTTGCTGGTGTTCATACGGTTCAATCAAATGCCA
ACACATTAGATCAAGCGATGAATACGTTAAGACAAAGTATTGCTAACAATGATGCGACTAARGCAAGTGARGATTACGTA
GATGCTAATAATGATARGCAAACAGCATATAACAACGCGGTAGCTGCTGCTGAAACGATTATTAATGCGAATAGTAATCC
AGAAATGAATCCAAGTACGATTACACAAAAAGCAGAGCARGTGAATAGTTCTAAAACGGCACTTAACGGTGATGAAAACT
TAGCTACGGCAAAACAARATGCGAAARCGTACTTARACACATTAACGAGTATTACAGATGCTCAAAAGAACAATTTGATT
AGTCAAATTAGTAGTGCGACAAGAGTGAGTGGTGTTGATACTGTARAACARRATGCACAACATTTAGATCARGCTATGGC
TAACTTACAAAATGGTATTAACAACGAATCTCAAGTGAAATCATCTGAGAAATATCGTGATGCTGATACAAATAAACAAC
AAGAGTATGATAATGCTATTACTGCAGCGAAAGCGATTTTAAATARATCCGACAGCGTCCAAACACTGCGCAAAATGCAGTT
GAAGCAGCATTGCAACGTGTTAATACTGCGAAAGATGCATTGAATGGTGATGCAAAATTAATTGCAGCTCAAAACGCAGC
GAAACAACATTTAGGTACTTTAACGCATATCACTACAGCACAACGCAATGATTTAACARATCAAATTTCA

SEQ ID NO:46 polynucleotide sequence

ATGGGTAACTTACAAACGGCTATCAACGATAAGTCAGGAACATTAGCGAGCCARAACTTCTTGGATGCTGATGAGCARAA
ACGTAATGCTTACAATCAAGCTATATCAGCTGCCGAAACCATT TTARATAAACAAACTGGACCGAATACAGCGARAACAG
CGGTTGAACRAGCACTTAATAATGTTAATAGTGCGAAACATGCATTAAATGGTACGCAAAACTTAAATAATGCGAAACAA
GCAGCGATTACAGCAATTAATGGCGCATCTGATT TAAATCAAAAACAAARAGATGCATTAAAAGCACAAGCTAATGGTGC
TCAACGCGTATCTAATGCAAATGATGTACAACGTAATGCGACTGAACTGAACACGGCAATGGGTCAATTACAACATGCCA
TCGCAGATAAGACGAATACGTTAGCAAGCAGTARATATGTCAACGCCGATAGCACTARACAAAATGCTTACACAACTAAA
GTTACCAATGCTGAACATATTATTAGCGGTACGCCAACGGTTGTTACAACACCTTCAGAAGTAACAGCTGCAGCTAATCA
AGTAAACAGCGCGAAACAAGAATTAAATGGTGACGAAAGATTACGTGTTGCAARACARAACGCCAATACTGCTATTGATG
CATTAACGCAATTAAATACTCCTCANAAAGCTAAATTAAAAGARCARGTGGGACAAGCCAATAGATTAGAAGACGTACAA
TCTGTTCARACAAATGGACAATCATTGAACAATGCAATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCTAACGAAACAACAGTCAA
AGCAAGTCAAAACTATACAGACGCAAGTCCGAATAACCAATCAACATATAATAGCGCTGTGTCARATGCGARAGGTATCA
TTAATCAAACTAACAATCCAACTATGGATACTAGTGCGATTACCCAAGCTACAACACAAGTGAATAATGCTAAAAATGGT
TTAAACGGTGCTGAAAACTTAAGARATGCACAAARACACTGCTAAGCAAAACTTARATACGTTATCACACTTAACARATAA
CCARAAATCTGCAATCTCATCACAAATTGATCGTGCAGGTCATGTGAGTGAGGTARCAGCTGCTAAAAATGCAGCAACTG
AGTTAAACGCGCARATGGGCAACTTGGAACAAGCTATCCATGATCARAACACAGTTARACAAGGTGTTAACTTCACTGAT
GCAGATAAAGCTAAACGTGATGCTTATACAAATGCGGTARGCAGAGCAGAAACAATTCTGAATAARACGCAAGGTGCAAA
TACGTCTAARACAAGATGTTGAAGCGGCTATTCAAAATGTTACAAGTGCTAAAAATGCATTGAATGGTGATCARAACGTTA
CARATGCGAAGAATGCAGCTAAAAATGCATTAAATAACTTAACGTCAATTAATAATGCACAAAAACGTGACTTAACAACT
ARAATTGATCAAGCAACAACAGTAGCTGGTGTTGAAGCGGTATCTAATACAGGTACACAATTGAATACAGCGATGGCTAA
CTTGCAAAATGGTATTAATGATAAAGCGAATACTTTAGCGAGCGARAACTATCATGATGCTGATTCAGATAAGARRACTG
CTTATACTCARGCCGTTACGAACGCAGAAAATATTTTARATAAAAATAGTGGATCAAATTTAGATAAAGCTGCCGTTGAA
AACGCGTTGTCACAAGTGACAAATGCGAAAGGTGCCCTARATGGTAACCATAATTTAGAGCAAGCTAAATCAAATGCAAA
CACTACTATAAACGGCCTTCAACATTTAACAACAGCACAARAAGATAAATTGARACAACAAGTGCAACAAGCACARAATG
TTGCAGGTGTAGATACTGTTAAATCAAGTGCCAACACATTARATGGTGCTATGGGTACGTTARAGAAATAGCATACAAGAT
AACACAGCTACGAAAAATGGCCAAAACTATCTTGATGCTACAGAACGTAACAAAACAAACTATAACAATGCTGTTGATAG
TGCTAATGGTGTCATTAATGCAACAAGCAATCCAAATATGGATGCTAATGCAATTAACCARATCGCTACACAAGTGACAT
CAACGAAAAATGCATTAGATGGTACACATAATTTAACGCAAGCGAAACAAACAGCAACARATGCCATCGATGGTGCTACT
ARCTTAAATAAAGCGCAAAAAGATGCGTTAAAAGCACAAGTTACAAGTGCGCAACGTGTTGCARATGTAACAAGTATCCA
ACAAACTGCARATGAACTTAATACAGCTATGGGTCAATTACAACATGGTATTGATGATGAAAATGCAACAAAACARACTC
AAAAATATCGTGACGCTGAACAAAGTAAGAAARCTGCTTATGATCAAGCTGTAGCTGCTGCGAAAGCAATTTTAAATAAA
CAAACAGGTTCCAATTCAGATAAAGCAGCAGTTGACCGTGCATTACAACAAGTAACAAGTACGARAGATGCATTGAATGG
GGATGCTAAACTGGCAGAAGCGAAAGCGGCAGCTAGACAAARCTTAGGTACTTTAAACCATATTACGAATGCACAACGTA
CTGCGTTAGARGGTCARATCAATCARGCGACGACTGTTGATGGCGTTAATACTGTAAAAACAAATGCCAATACATTAGAC
GGCGCTATGAATAGCTTACAAGGTGCAATCAATGATAAAGATGCGACATTAAGARATCAARATTATCTTGATGCAGATCA
ATCAARACGAARATGCATATACGCAAGCTGTCACAGCGGCTGAAGGCATTTTAAATAAACARACAGGTGGTAACACATCTA
AAGCAGACGTTGATAATGCATTAAATGCAGTTACAAGAGCGAAAGCGACTTTARATGGTGCTGAAAACTTAAGAAATGCG
AAAACTTCAGCAACAAATACGATTAATGGTTTACCTAACTTAACACAATTACAARAAGACAACTTGARGCATCAAGTTGA
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ACAAGCGCAAAATGTAGTTGGTGTAAATGGTGTTAAAGATAARGGTAATACATTAAATACTGCCATGGGTGCATTACGTA
CAAGTATCCAAAATGATAATACGACGAARACAAGTCAARAATTATCTTGATGCATCTGATAGCAACARAAATAATTACAAT
ACTGCTGTARATAATGCAAATGGTGTTATTAATGCARCGAACAATCCARATATGGATGCTAATGCGATTAATGACATGGC
AMATCAAGTCAATACRACARAAGCAGCGTTARATGGTGCACAAAACTTAGCTCAAGCTARARCAAATGCGACGARCACAA
TTAACAACGCGCAAGACTTAAACCAAAAACARAANGATGCATTAAAAACACAAGTTAACAATGCACAACGTGTATCTGAT
GCAAATAACGTTCAACATACAGCTACTGAATTGAACGGTGCGATGACAGCACTTAAAGCAGCTATTGCGGATAAAGARAG
AACAAAAGCAAGCGGTAATTATGTCAATGCTGATCAAGAARARCGTCAAGCGTATGATTCARAAGTGACTAACGCTGAAA
ATATCATTAATGGTACACCAAATGCGACATTAACAGTCAATGACGTARATAGTGCGGCATCACARGTCAATGCGGCTARA
ACAGCATTAAATGGTGATAACAACTTACGTGTAGCEGAAAGAGCATGCTAACAATACAATTGACGGCTTAGCACAATTGAA
TAATGTACAAAAAGCAAAATTAAAAGAACAAGTTCAAAGTGCAACTACATTAGATGETGTTCARACTGTTAARAATAGTT
CTCAABRCGTTGAATACAGCGATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCGAATGAAGCAACGATTARAGCAGGTCAAAACTAC
ACTGACGCAAGTCCABATAATCGTAACGAGTACCGACAGCGCAGTTACTGCAGCARARGCAATCATTAATCARACATCGAA
CCCAACGATGGAACCAAATACTATTACGCARGCAACATCACAAGTGACAACTARAGRACATGCATTARATGGTGCGCARA
ACTTAGCTCAAGCTAAGACAACAGCGARARACAACTTGAATAACTTAACATCAATTAACAATGCACAAARAGATGCGTTA
ACGCGTAACATTGATGGTGCAACTACAGTAGCTGGTGTAAATCARAGARACTGCARAAGCARCAGAATTARATARCGCAAT
GCACAGTTTACAAAATGGTATCAATGATGAGACACAAACAAAACAAACTCAGARATACCTAGATCGCTGAGCCAAGTAAGA
AATCAGCTTATGATCAAGCAGTAAATGCAGCAAAAGCAATTTTARCAAAAGCTAGTGGTCAAAATGTAGACAARGCAGCA
GTTGAACAAGCATTACAAAATGTGAACAGTACGAAGACGGCGTTGAACGGTGATGCGARATTAAATGAAGCTARAGCTGC
TGCGARACAAACCTTAGGTACATTAACACACATTAATAATGCACAACCTAATGCGTTAGATAATGAAATTACACAAGCAA
CADMATGTTGAAGGTGTTAATACAGTTAAAGCCARAGCGCAACAATTAGATGGTGCTATGGGTCAATTAGAAACATCAATT
CGTGATAAAGACACGACGTTACARAGTCAAAATTATCARGATGCTGATGATGCTARACGAACGGCTTATTCTCARGCAGT
AAATGCAGCAGCAARCTATTTTAAATAARACAGCTGGAGGAAATACACCTAAAGCAGATGTCGAAACGAGCAATGCAAGCTG
TTACACAAGCCAATACTGCATTAAACGGTATTCAAAACTTAGAACGTGCGAAACAGGCTGCCGAACACAGCGATTACAAAT
GCTTCGGACTTABATACAARACARAABAGAAGCATTGARAGCACARGTARCAAGTGCAGCGACGCGTATCTGCAGCARATGG
TETTGAACATACTGCGACTGAATTAAATACTGCGATGACAGCTTTARARACGTGCCATTGCTGATARAGCTGACACAAAAG
CTAGTGGTAATTATGTCAATGCTGATGCGAATAAACGCCAAGCATATGATGAARAAGTGACAGCTGCAGAACATATCGTT
AGTGGETACACCAACACCAACGTTAACACCATCAGATGTTACAAATGCAGCARACGCAAGTAACCGAATGCGAAGACGCAGTT
AAACGGTAATCATAATTTAGAAGTAGCGAAACAANATGCTAACACAGCAATTGATGGTTTAACTTCTTTAAATGGTCCGC
AABRAAGCAAAACTTAAAGAACAAGTGGETCARGCGACGACGTTGCCARATGTTCARACTGTTCGTGATAATGCACAAACA
TTAAACACTGCARTGARAGGTCTACGAGATAGCATTGCGAATGAAGCAACGATTARAAGCAGGTCAARACTACACAGATGC
AAGTCAAAACAAACAAAATGACTACAACAATGCAGTCACTGCAGCARAAGCAATCATTGGTCAAACAACTAGTCCATCAA
TGATTGCGCAAGAAATTAATCAAGCGAARGACCAAGTGACAGCTAAACARCAAGCGTTARACGGTCAAGAARACTTAAGA
ACTGCGCAAACAAATCCGAAGCAACATTTGAATGGCTTAAGTGACTTAACTAATGCACAAAAAGATGCAGCGARACGCCA
AATCGAAGGTGCAACGCATGTTAATGAAGTAACACAAGCGCARAATAATGCGGACGCATTAAATACAGCTATGACGAACT
TGAAAAATGGTATTCAAGATCAAAATACGATTARGCAAGGTGTTAACTTCACTGATGCAGATGAAGCGAAACGTAATGCA
TATACARATGCAGTGACGCAAGCTGAACAAATTTTAAATAAAGCACAAGGTCCAAATACTGCAARAGACGGTGTCGAAAC
TGCGTTACARAATGTACAACGTGCTAAAAACGAATTGAACGGTAATCAAAATGTTGCGAACGCTAAGACAACTGCGARAR
ATGCATTGAATAACCTTACATCAATTAATAATGCACAAAAAGCAGCATTGARATCACAAATTGAAGGTGCGACAACAGTT
GCAGGTGTARATCAAGTGTCTACAATGGCATCTGAATTARATACTGCAATGAGCAACTTACAACGTGGTATTAATGACGA
AGCAGCTACAAAAGCAGCTCAGAAATATACTGARGCAGATAGAGATARACAAACTGCATACAATGATGCTGTAACAGCAG
CTAADACGTTATTAGATAAAACAGCTGGTTCARATGACAATAAAGTAGCCGTTGAACAAGCATTACRACGTGTGAATACT
GCTAAAACAGCATTARATGGTGACEGCGCGATTAAATGARGCGAAGAACACAGCTAAACAACAATTAGCGACAATGTCACA
TTTAACTAATGCTCARARAGCAAACTTAACAGAACAAATTGARCCGTGGTACAACTGTIGCTGETGTTCARGGCATCCAAG
CAAATGCTGGTACTTTAAATCAAGCAATGAATCAATTAAGACARAGTATTGCTTCTAAAGATGCGACTARATCARGCGAA
GATTATCAAGACGCGAATGCAGATTTACAAAATGCATACAATGATGCGGTAACTAATGCTCGAAGGTATTATTAGTGCAAC
GAATAACCCTGABATGAATCCTGATACAATTAACCAARAAGCGACCCAAGTGAACAGTGCGAAGTCTGCATTGAACGGTG
ATGAAAARTTAGCAGCAGTAARACAAACTGCGAMATCAGATATCGGTCGTTTGACAGACTTGAACAATGCACARACGAACT
GCGGCAAATGCTGAAGTGGATCAAGCACCARATCTTGCAGCTGTCACAGCGGCTARAAATAAAGCAACATCGTTAAACALC
AGCGATGGETAATTTGARACATGCACTTGCTGARAAGGATAATACGAAACGTAGTGTCAATTACACAGATGCGGATCAAC
CAMAAACAACAAGCGTATGATACTGCAGTTACACARAGCAGAAGCAATTACTAATGCAAATGGCAGTARCGCGAATGARRCA
CAAGTTCAAGCAGCGCTTAACCAATTGAATCAAGCTAARAAACGACTTGAATGCTGATAATAAAGTTGCTCAAGCGAAAGA
AACAGCAAAACGTGCATTAGCTTCATATAGTAACTTGAATAACGCGCAATCARCTGCAGCAACTAGTCARATTGACAATG
CAACGACAGTAGCAGACGTAACTGCTGCACAAAATACTGCTAATGAATTAAATACAGCAATGGGTCAACTTCARAATGGT
ATTAATGACCAAAACACTGTTAAACAACAAGTGAACTTTACAGATGCTGACCAAGGTAAGAAAGATGCTTACACAAATGC
TETTACGAATGCTCAAGGTATTTTAGATAAAGCAAACGGTCAAAATATGACARAARGCACAAGTTGAAGCTGCATTAAATC
AAGTAACGACTGCTAAGAATGCTTTAAACGGTGATGCAAATGTAAGACAAGCAAAATCAGATGCGAAAGCARACTTAGGT
ACATTAACACACTTAAATAATGCACAAARACARGATTTAACATCACAAATCGAAGGTGCAACAACAGTCARCGGTGTAAA
TAGTGTTAABACGARAGCACAAGACTTAGATGGTGCAATGCAACGATTAGAGTCAGCAATCGCAAATAAAGATCAAACTA
ARAGCGAGCGAAAACTACATTGACGCAGATCCAACTAAGRAAARCAGCATTTGATAATGCCATCACACAAGCTGAATCTTAC
TTAAATAAAGATCATGGTACGAATARAGATARGCAAGCTGTTGAACAAGCAATTCARAGTGTAACGTCTACTGARAATGC
TTTGAACGGTGACGCGARACTTACAATGCGCTARAACTGAAGCTACACAAGCTATCGATAACTTGACACAATTGAATACAC
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CGCAAAAAACAGCATTGAAACAACAAGTGAATGCTGCACAACGCGTATCAGGTGTAACTGATCTGAAARATAGTGCTACA
TCACTTAATAATGCCATGGATCAATTAARACAAGCAATTGGTGATCATGACACAATTGTAGCTGGTGGTAATTACACTAA
CGCAAGTCCTGATAAACAAGGTGCTTACACTGATGCATATAATGCTGCGARGAATATCGTARATGGTTCACCTARATGTGA
TTACARATGCAGCAGATGTTACTGCAGCAACACAACGTGTCAATAATGCTGAAACAAGTTTARATGGTGATACAAACTTA
GCAACTGCGAAGCAACAAGCTAAAGATGCATTACGTCAAATGACACATTTATCTGATGCACAAAAACAARGTATTACTGG
TCAAATTGATAGCGCGACACAAGTAACTGGTGTACAAAGTGTGARAGACAATGCAACAAATCTTGACAATGCAATGAATC
AACTTCGAAATAGTATTGCGAATAAAGATGARGTAAAAGCGAGTCAACCATATGTTGATGCAGATACAGATAAACARAAAT
GCATACAATACAGCAGTTACRAGTGCTGAAAATATCATTAATGCAACGAGTCAGCCAACACTTGATCCATCTGCAGTARC
ACAAGCAGCTAATCAAGTGAACACTAACAAAACTGCGCTTAATGGTGCGCAAAACTTAGCAAATAAAAAGCAAGARACARA
CTGCTAACATCAACCGATTAAGTCATTTARACAATGCTCAARAAGCAAGATTTAAATACACARGTGACARATGCACCAAAT
ATTAGCACAGTAAATCAAGTGAAAACTARAGCTGAACAATTAGATCAAGCAATGGAACGTTTAATCAACGGAATCCAAGA
CARAGATCAAGTGAAACADAGTGTTAACTTTACAGATGCAGATCCAGAAARACAAACAGCATACAACAATGCGGTAACTG
CTGCTGAAAATATTATTAATCAAGCAAATGGTACAAATGCGARCCAATCACAAGTTGAAGCAGCACTTTCAACTGTAACA
ACTACTABRACAAGCGTTGAATGGTGATAGARARGTAACAGATGCTARAAACAATGCARACCAAACATTATCTACGTTAGA
TAACTTAAACAATGCACAAAARGGTGCTGTTACTGGAAACATCAATCAAGCGCACACTGTAGCTGAAGTARCGCAAGCCA
TTCAAACCGCTCAGGAACTGAATACAGCGATGGGTAACTTGAAAAATAGCTTGAATGATAAAGACACTACACTTGGCAGT
CAAAACTTTGCAGATGCAGATCCAGAGAAGAARAATGCATACAATGAAGCGGTTCGTAATGCTGAAAATATTTTARAATAA
ATCTACAGGTACGAACGTGCCTAAAGATCAAGTTGAAGCAGCTATGAATCAAGTGARTACTACAAAAGCAGCGCTTAATG
GTACTCAAAACCTTGAAAADAGCGAAACAACACGCAAATACAGCAATTGACGGTTTAAGCCATTTAACARATGCACAARAA
GAGGCATTAAAACAATTGETACAACAATCGACTACTGTTGCAGAAGCACAAGGTAATGAACARAAAGCAAACAATGTTGA
TGCAGCAATGGACAAATTACGTCAAAGTATTGCAGATAATGCCGACAACAARACAARAACCAAAATTATACTGATGCARGTC
CGAATAAARAGGATGCGTACAATAATECTGTCACAACTGCACAAGGTATTATTGATCARACTACAAACCCTTCATTAGAT
CCGACTGTTATCAATCAAGCTEGCTGCGACAAGTAAGCACGTCTAAARATGCTTTAAATGGTAATGAARACTTAGAGGCAGC
GAAGCAACAAGCAACGCAATCTTTAGGTTCATTAGACAACTTAAATAATGCGCAAAAACAAGCTGTTACTAATCAAATTA
ATGGCGCGCATACTGTTGATGAAGCAAATCAAATTARGCAAAATGCGCARAACTTARATACTGCGATGGGTAACTTGAAR
CAAGCGATAGCTGATAAAGATGCTACGAAAGCAACAGTTAACTTCACTGATGCAGATCARGCARARCARCAAGCATATAA
CACTGCAGTTACAAATGCTGARAATATCATTTCAAAAGCTAATGETGGTAATGCAACACRAACTGAAGTTGAACAAGCAA
TCCAACAAGTAAATGCAGCAAAACAAGCATTARATGETAATGCCAACGTTCARACATGCARAAGACGAAGCAACAGCATTA
ATTAATAACTCTAATGATCTTAACCAAGCACAGAAAGATGCATTAARACAACARGTACAAAATGCAACTACTGTAGCTGG
TGTAAACAATGTTAARCAAACGCGCGCAAGAGTTAAACAATGCGATGACACAATTAAAACAAGGCATTGCAGATAARGAAC
AAACARAAAGCTGATGGTAACTTTGTCAATGCAGATTCTGACAAGCAARATGCATATAATCAAGCAGTAGCGAAAGCTGRA
GCATTAATTAGTGGTACGCCTGATGTTGTCETTACACCTAGCGARATTACTGCAGCGTTAAATAARGTTACGCAAGCTAA
AAATGATTTARATGGTAATACAAACTTAGCAACGGCGARACAARATGTTCAACATGCTATTGATCAATTGCCARACTTAA
ACCAAGCGCAACGTGATGAATACAGCAAACAAATCACGCAAGCAACACTTGTACCAAACGTCAATGCTATTCAACAAGCG
GCAACAACGCTTAATGACGCGATGACACAATTGARACAAGGTATTGCGAATAAAGCACAAATTAAAGGTAGCGAGAACTA
TCACGATGCTGATACTGACAAGCARACAGCATATGATAATGCAGTAACAARAGCAGAAGAATTGTTAAAACAAACAACAA
ATCCAACAATGGATCCAAATACAATTCAACAAGCATTAACTAAAGTGAATGACACARATCAAGCACTTAACGGTAATCARA
AAATTAGCTGATGCCAAACAAGATGCTAAGACAACACTTGGTACACTAGATCATTTAAATGATGCTCAARAAACAAGCGCT
AACAACTCAAGTTGAACAAGCACCAGATATTGCAACAGTTAATAATGTTAAGCARAATGCTCARAAATCTGAATAATGCTA
TGACTAACTTAAACAATGCATTACAAGATAAAACTGAGACATTAAATAGCATTAACTTTACTGATGCAGATCAAGCTAAG
AAAGATGATTATACTAATGCGETTTCACATGCAGAAGGTATTTTATCTAAAGCARATGGCAGCAATGCAAGTCARACTGA
AGTGGAACAAGCGATGCAACGTGTGADCCGAAGCGARACAAGCATTGAATGGTAATGACAATGTACAACGTGCAARAGATG
CAGCGAAACAAGTAATTACAAATGCAAATGATTTAAATCARGCGCAAARAGATGCATTAARACAACAAGTCGATGCTGCG
CAAACTGTTGCAAATGTARACACGATTAAGCAAACAGCACARAGATTTARATCAAGCAATGACACAATTGAANACAAGGTAT
TGCAGATAAAGACCAAACTAAAGCAMATGGTAACTTTGTCAATGCTGATACTGATAAGCAAAATGCATATAACAATGCGG
TAGCGCATGCTGAACAAATCATTAGTGGTACACCARATGCARACGTGGATCCACARACAAGTGGCTCAAGCGTTACAACAA
GTGAATCAAGCTAAGGETGATTTAAMCGGTAACCACAACTTACAAGTTGCTAAAGACAATGCARATACAGCCATTGATCA
GTTACCAAACTTAAATCAACCACAAAAAACAGCATTARAAGACCAAGTGTCGCATGCAGAACTTGTTACAGGTGTTAATG
CTATTAAGCADAAATGCTGATGCGTTAAATAATGCAATGGETACGTTGAAACAACAAATTCAAGCGAATAGTCAAGTACCA
CAATCAGTTGACTTTACACAAGCGGATCAAGACAAACAACAAGCTTATAACAATGCAGCTAACCAAGCGCAACARATCGC
ARMTGGCACACCAACACCTGTATTGGCGCCTGATACAGTAACAARAGCAGTTACAACTATGAATCAAGCGAAAGATGCAT
TAAACGGTGATGARAAATTAGCGCAAGCGARACARGATGCTTTAGCAAATCTTGATACGTTACGTGACTTAAATCAACCA
CRRCGTGATGCATTACGARACCAAATCAATCAAGCACAAGCTTTAGCTACAGTTGAACAAACTAAACARAATGCACAAAL
TGTGAATACAGCAATGGGTAACTTGAAACAAGGTATTGCAAATAAAGATACTGTGAAAGCAAGTGAGAACTACCACGATG
CTGATGTCGATAAGCARACAGCATATACAAATGCAGTGTCTCAAGCGGAAGGTATTATCAATCAAACGACARATCCAACG
CTTAACCCAGATGACATTACTCGTGCATTARCTCAAGTCGACTGATGCTAARAAATAGCTTARACGGTGAAGCTAAATTAGC
CACTGAAAAGCAAAATGCTAARGATGCCGTARGTGGAATGACGCATTTAARCGATGCTCAAARACARGCATTAAAAGGTC
AAATCGATCAATCGCCTGAAATTGCTACAGTGAACCAAGTTAAACAAACAGCAACGAGCCTAGATCARGCAATGGATCAA
TTATCACARGCTATTAATGATARAGATCARATATTAGCGGACGGTAATTACTTARATGCAGATCCTGACAAACAARATGC
GTATAAACAGGCAGTAGCAARAGCTGAAGCATTATTGAATAARACAAAGTGGTACTAATGAAGTACAAGCACRAGTTGARAA
GCATCACTAATGAAGTGAACGCAGCGAAACARGCATTARATGGTAATGACAATTTGGCAAATGCARAAACAACAAGCAAAR
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CAACAATTGGCGAACTTAACACACTTAAATGATGCACAAARACAATCATTTGAAACGTCAAATTACACAAGCGECCACTTGT
TACAGATGTCACTACGATTAATCAAARAGCACAAACGTTAGATCATGCGATGGAATTATTARGAAATAGTGTTGCGGATA
ATCAAACGACATTAGCGTCTGAAGATTATCATGATGCAACTGCGCAAAGACAAAATGACTATAACAAAGCTGTAACAGCT
GCTAATAATATCATTAATCAAACTACATCGCCTACGATGAATCCAGATGATGTTAATGGTGCAACGACACAAGTGAATAA
TACGARAGTTGCATTAGATGGTGATGAAAACCTTCGCAGCAGCTARACARCAAGCAAACAACAGACTTGATCAATTAGATC
ATTTGAATAATGCGCAAAAGCAACAGTTACAATCACAARTTACGCARTCATCTGATATTGCTGCAGTTAATGGTCACARA
CAAACAGCAGAATCTTTAAATACTGCGATGGGTAACTTAATTAATGCGATTGCAGATCATCAAGCCGTTGAACAACGTGE
TAACTTCATCAATGCTGATACTGATAAACAAACTGCTTATAATACAGCGGTARATGAAGCAGCAGCAATGATTAACAAAC
AAACTGGTCAAAATGCGAACCAAACAGAAGTAGAACAAGCTATTACTAAAGTTCAAACARACACTTCAAGCGTTAAATGGA
GATCATAATTTACAAGTTGCTAARACARATGCGACGCAAGCAATTGATGTTTTAACAAGCTTARATGATCCTCAAAAAAC
AGCATTAAAAGACCAAGTTACAGCTGCAACTTTAGTAACTGCAGTTCATCAAATTGAACAARATGCGAATACGCTTAACC
AAGCAATGCATGGTTTAAGACAGAGCATTCAAGATAACGCAGCAACTAAAGCAAATAGCAAATATATCAACGAAGATCAA
CCAGAGCAACARAACTATGATCAAGCTGTTCAAGCCGCAAATAATATTATCAATGAACAAACTGCAACATTAGATAATAA
TGCGATTAATCAAGTAGCGGCAACTGTCGAATACAACGAAAGCAGCATTACATGCTGATGTGAAATTACARAATGATARAG
ATCATGCTAAACAAACGGTTAGCCAATTAGCACATCTAAACAATGCACAAAAACATATGGAAGATACGTTAATTGATAGT
GAAACAACTAGAACAGCAGTTAAGCAAGATTTGACTGAAGTACAAGCATTAGATCAACTTATGGATGCATTACAACAAAG
TATTGCTGACAAAGATGCAACACCGTGCGAGCAGTGCATATGTCAATGCAGAACCGAATAAAAAACAAGCCTATGATGAAG
CAGTTCAAAATGCTGAGTCTATCATTGCAGGATTAAATAATCCAACTATCAATAAAGGTAATGTATCAAGTGCGACTCAAL
GCAGTAATATCATCTAAAAATGCATTAGATGCTGTTCGAACGATTAGCTCAAGATAAGCAAACTGCTGGARATTCTCTAAA
TCATTTAGATCAATTAACACCAGCTCAACAACAAGCGCTAGAAAATCAAATTARTAATGCAACAACTTGTGATARAGTGG
CTGARATCATTGCACAAGCGCAAGCATTAAATGAAGCGATGAAAGCATTAAAAGAAAGTATTAARGGATCAACCACAAACT
GAAGCAAGTAGTAAATTTATTAACGAGGATCAAGCGCARAAAGATGCATATACGCAAGCAGTACAACACGCGAAAGATTT
GATTAACAAAACAACTGATCCTACATTAGCTAAATCAATCATTGATCAAGCGACACAGGCAGTCGACTGATGCTARAAACA
ATTTACATGGTGATCAARAACTAGCTCAAGATAAGCAACGTGCAACAGAAACGTTAAATAACTTGTCTAACTTGAATACA
CCACARCGTCARAGCACTTGAARATCAAATCAATAATGCAGCAACTCGTGGTGARGTAGCACAARAATTAACTGAAGCACA
AGCACTTAACCAAGCAATGGAAGCTTTACGTAATAGCATTCAAGATCAACAACARACAGAATCTGGTAGCARGTTTATTA
ATGAAGATAARRCCGCAAAAAGATGCTTACCAAGCAGCAGTTCAARATGCARAAGATTTAATTAACCARACAGGTAATCCA
ACGCTTGATAAAGCACAAGTTGAACAATTGACACATGCTTTTAAACAAGCTAAAGATAACCTACACGGTGATCAAAAACT
TGCAGACGATAAACAACATGCGGTTACTGATTTARATCAATTARATGGTTTGAATAATCCGCAACGTCAAGCACTTGAAR
GCCARATAAACAACGCAGCAACTCGTGGCGAAGTAGCGCAARAATTAGCTGAAGCAAAAGCGCTTGATCAAGCAATGCAA
GCATTACGAAATAGTATTCAAGATCAACAACAARCGGAAGCGGGTAGCAAGTTTATCAATGAAGATAAACCGCAAARAGA
TGCTTACCAAGCAGCAGTTCAAAATGCAAAAGATTTAATTAACCAAACAGGTAATCCAACACTCGACAAATCACAAGTAC
AACAATTAACACAAGCAGTAACAACTGCAARAGATAATCTACATGGTGATCAARAACTTGCTCGTGATCAACAACAAGCA
GTAACAACTGTAAATGCATTGCCARACTTAAATCATGCACAACAACAAACATTAACTGATGCTATAAATGCAGCGCCTAC
AAGAACAGAGGTTGCACAACATGTTCAAACTGCTACTGAACTTGATCACGCGATGGAAACATTGAAAAATAAAGTTGATC
ARGTGAATACAGATAAGGCTCAACCAAATTACACTGAAGCGTCAACTGATAAAAAAGAAGCAGTAGATCAAGCETTACAA
GCTGCACAAAGCATTACAGATCCAACTAATGGTTCARATGCGAATAAAGACGCTGTAGAACAAGCATTAACTAAGCTTCA
AGAAAARGTGAATGAGTTAAATGGTAATGAGAGAGTCGCTGAAGCTARARCACAAGCGARACARACTATTGACCAATTAA
CACATTTAAATGCTGATCARATTGCAACTGCTAAACAAAATATTGATCAAGCGACCGAAACTTCAACCAATCGCTGAATTA
GTAGATCAAGCAACGCAATTGAACCAATCAATGGATCAATTACAACAAGCAGTTAATGAACATGCTARCGTTGAGCARAC
TATAGATTACACACAAGCAGATTCAGATAAGCAAAAGGCTTATAAACAAGCGATTGCTGATGCTGAARATGTATTGARAC
ARAATGCGAATAAGCAACAAGTGGATCAAGCACTTCAARATATTTTAAATGCAAAACAARGCATTARATGGTGATGAACGT
GTAGCACTTGCTAAAACAAATGGTAAACATGACATCGACCAATTGAATGCATTARACAATGCTCAACAAGATGGATTTAA
AGGTCGCATCGATCAATCAAACGATTTAAATCAAATCCAACAAATTGTAGATGAGGCTAAGGCACTTAATCGTGCAATGG
ATCAATTGTCACAAGAAATCACTGGCAATCGAAGGACGCACGAAAGGTAGCACGAACTATGTCAATGCAGATACACAAGTC
ARACAAGTATATGATGAAGCGGTTGATAAAGCGAARACAAGCACTTGATARATCGTCTGGGCAARACTTAACTGCAGAACA
AGTTATCAAATTAAATGATGCAGTCACTGCAGCTAAGAAAGCATTAAATGCGTGAAGAAAGACTTAATAATCGTARAGCTG
ARGCATTACRAAGATTGGATCAATTAACACATCTAAACAATGCTCAAAGACAATTAGCAATCCAACAAATTAATAATGCT
GAAACGCTAAATAAAGCATCTCGAGCAATTAATAGAGCAACTAAATTAGATAATGCAATGGGTGCAGTACAACAATATAT
TGACGAACAGCACCTTGGTGTTATCAGCAGCACAAATTACATCAATGCAGATGACAATTTGAAAGCARATTATGATAATG
CAATTGCGAATGCAGCACATGAGTTAGATARAGTECAAGGTAATGCAATTGCARAAGCTGAAGCAGAGCAATTGAAACAR
AATATTATCGATGCTCAAAATGCATTAAATGGAGACCAAAACCTTGCAAATGCCAAAGATAAAGCAAATGCGTTTGTTAA
TTCGTTAAATGGATTAAATCAACAGCAACAAGATCTTGCACATAAAGCAATTAACAATGCCCGATACTGTATCAGATGTAA
CAGATATTGTTAATAATCAAATTGACTTARATGATGCAATGGAAACATTGARACATTTAGTTGACAATGAAATTCCAAAT
GCAGAGCAAACTGTCAATTACCAARACGCTGACGATAATGCTARAACAAACTTCGATGATGCCAAACGTCTAGCARATAL
ATTGCTAAATAGTGATAACACAAATGTGAATGATATCAATGGCGCAATCCAAGCAGTCAATGATGCAATCCATAATCTTA
ATGGTGATCAACGACTACAAGATGCTAAAGACAAGGCAATTCAATCAATTAATCAAGCTTTAGCTAATAAGCTAAAAGAA
ATCGAAGCTTCAAATGCGACGGATCAAGACAAGCTTATTGCGAARAATAAAGCAGAAGAATTGGCAAACAGCATCATCAA
CAACATTAATARAGCAACAAGTAATCAGGCTGTATCTCAAGTTCAARACAGCAGACAACCACGCGATTGARCAAGTGCATG
CTAATGAAATACCAAARGCAAARATTGATGCCAATARAGACGTTGATARGCAAGTTCAAGCATTAATTGACGAAATTGAT
CGAARATCCAAATCTAACAGATAAGGAAAAACAAGCACTTAARGATCGTATTAATCABATACTTCAACAAGGTCATAACGA
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CATTAACAATGCGCTGACTAAAGAAGAAATTGAACAAGCTAAAGCACAACTTEGCGCAAGCATTACAAGACATCARAGATT
TAGTGAAAGCTAAAGARGATGCGAAACAAGATGTTGATAAACAAGTTCAAGCATTAATTGACGARATCGATCAAAATCCA
AATCTAACAGATAAGGAAARAACAAGCACTTARAGATCGTATTAATCAAATACTTCAACAAGGTCATAACGGCATTAACAA
TGCGATGACTAARAGAAGARATTGAACAAGCCARAGCACAACTTGCACAAGCATTAARAAGARATTAAAGATTTAGTGAAAG
CTAAAGAAAATGCGAAACAAGATGTTGATAAACAAGTTCAAGCATTAATTGACGAARATCGATCARAATCCAAATCTAACA
GATAAGGAARAAACAAGCGCTTAAAGATCGAATCAATCAAATACTGCARACAAGGTCATAACGACATTARCAATGCGATGAC
TAAAGAAGAAATTEAACAAGCCAAAGCACAACTTGCACAAGCATTACAAGACATCARAGATTTAGTGAAAGCTAAAGAAG
ATGCGAAAAATGCAATAARAGCCTTAGCTAATGCGAAGCGTGATCAAATCARTTCARATCCAGATTTAACACCTGAGCAA
ADAGCAARAGCGCTCAARGARATTGACGAAGCTGAARARCGAGCACTACAARACGTTCGAGAATGCTCAAACTATAGATCA
ATTAAATCGAGGATTAAACTTAGGTTTAGATGACATTAGAAATACACATGTATGGCGAGGTTGATGAACAACCTGCTGTAA
ATGAAATTTTTGAAGCAACACCTGAGCAAATCCTAGTTAATGGTGAACTCATTEGTACATCGTGATGACATCATTACAGAA
CAAGATATTCTTGCACACATAAACTTAATTGATCAGCTTTCAGCAGAAGTTATTGATACACCATCARCTGCAACGATTTC
TGATAGCTTAACAGCAAAAGTTGAAGTTACATTGCTTGATGGATCAAAAGTGATTGTTAATGTTCCTGTARAAGTTGTAG
AAAAAGAATTGTCAGTAGTCAAACAACAGGCAATTGAATCAATCGAANATGCGGCACAACARAAAGATTGATGAAATCAAT
AATAGTGTGACATTAACACTGGAACAAAAAGAAGCTGCAATTGCAGAAGTTAATAAGCTTARACAACAAGCAATTGATCA
TGTTAACAATGCACCTGATGTTCATTCAGTTGAAGAAATTCAACAACAAGAACAAGCGTATATTGAACAATTTAATCCAG
AACAATTTACGATTGAACAAGCAAAATCARATGCAATTARATCGATTGAAGATGCAATTCAACATATGATTGATGAAATC
ARMAGCTCGTACTGATCTAACAGATARAGAGAAGCAAGAAGCTATTGCTAAGTTAAATCAATTAAAAGAACAARGCAATTCA
AGCGATTCAACGTGCGCAAAGCATCAGTGAAATAACTGAGCAATTGGAACAATTTARAGCTCAAATGAAAGCAGCTAATC
CAACAGCAAAAGAACTAGCTAAACGCAAGCAAGAAGCTATTAGTAGAATTAAAGACTTTTCARATGARAAAATAAATAGT
ATTCGAAATAGTGAAATTGGCACAGCTGATGARAAACAAGCAGCAATGAATCAAATTAACGARATTGTGCTTGAAACAAT
TAGAGATATTAATAATGCGCATACATTACAGCAAGTTGAGGCTGCATTGAACAATGGTATTGCTCGAATTTCAGCAGTAC
AAATTGTAATATCTGATCGTGCTARACAATCGTCAAGTACTGGAAATGAATCTAATAGCCATTTAACAATTGGTTATGGA
ACTGCAAATCATCCATTTAACAGTTCGACTATTGCGACATAAAAAGAAACTTGATGAAGATGATCGACATTGATCCACTTCA
TATGCGTCACTTTAGTAATAATTTCGGTAATGTTATTAAAAACGCTATTGGTGTAGTGGGTATCTCTGGCTTACTAGCTA
GTTTCTGGTTCTTCATTGCCAAACGTCGTCGTAAAGAAGATGAAGAGGAAGAATTAGARAATAAGAGATAATAATARAGAT
TCAATAAARAGAGACTTTAGACGATACAAAACATTTACCACTTTTATTTGCGAAACGTCGCAGAARAGAAGATGAAGAAGA
TGTTACTGTTGAAGAAAAAGATTCGCTARATAATGGCGAGTCACTCGATAAAGTTAAACATACGCCGTTCTTCTTACCAA
AACGTCGTCGTAAAGAAGATGAAGAAGATGTGCAAGTTACAAATGAAAACACAGATGAAAAAGTGTTGARAGATAACGAA
CATTCACCACTCTTATTCGCRAARACGACGCAAAGATAAAGAGGAAGATGTTGARACAACAACTAGTATTGAATCTARAGA
TGAGGACGTTCCTTTATTATTGGCTAAAAAGAAAAATCARAAAGATAACCAATCCAARAGACAAAAAGTCAGCATCAAAAA
ATACTTCTAAAAAGGTAGCAGCTAAAAAGAAGAAARAGAAATCTAAGAAAAATAAARAA

SEQ ID NO:47 polynucleotide sequence
TTGAATAATCGTGATAAATTACAAAAATTTAGTATTCGAARATACGCAATTGGAACAT TTTCTACTGTGATTGCAACACT
TGTGTTCATGGGTATCAATACARACCATGCAAGTGCCGACGAGTTGAATCAAAATCAAAAGTTAATTARACAATTAAATC
AAACAGATGATGATGATTCGAATACGCATAGTCAAGAAATCGAAAATAACAAACAAAATTCTAGTGGGCAGACTGAATCA
TTACGTTCATCAACTAGTCAAARATCAAGCAAATGCACGACTGTCGGATCAATTCAAAGACACTAATGAAACATCGCAACA
ATTACCTACAAATGTTTCGGATGATAGTATCAATCAATCGCATAGTGAAGCAAATATGAATAACGAACCATTGAAAGTTG
ATAATAGTACTATGCAAGCACATAGTAAAATAGTAAGCGATAGCGATGGGAATGCTTCTGAAAATAAACATCATAAACTA
ACAGARAATGTACTTGCAGAAAGCCGAGCAAGTAAAAATGACAAAGAGAAAGAGAATCTACAAGAGAAAGATARATCGCA
GCAAGTACATCCACCATTAGATAAARATGCATTACAAGCTTTTTTTGACGCATCATATCACAATTACAGAATGATTGATA
GAGATCGTGCGGATGCAACAGAATATCAAAAAGTCAAATCTACTTTTGACTACGTCAATGACTTACTAGGTAATAATCAA
ARTATTCCTTCAGARCAGCTTGTTTCGGCATATCAACAATTAGAGAAAGCATTAGAACTTGCACGTACGTTACCACAACA
ATCTACTACAGAAARACGTGGTAGARGAAGTACGAGAAGTGTTGTTGAGAATCGTTCATCAAGAAGCGATTACTTAGATG
CTAGAACTGAATATTATGTTTCAAARAGACGATGATGATTCTGETT TCCCTCCTGGTACTTTCTTCCATGCTTCARATAGA
AGATGGCCTTATAATTTACCAAGATCTAGGAACATCTTACGTGCTTCTGATGTACAAGGTAATGCTTATATCACTACAAR
ACGACTTAAAGATGGATATCAATGGGATATTTTATTTAATAGTAATCATAAAGGGCATGAATATATGTACTATTGGTTTG
GACTTCCAAGTGATCAAACACCAACTGGTCCAGTAACTTTCACTATTATCAACCGTGATGGTTCAAGTACATCTACTGGT
GGCGTTGGATTTGGATCAGGTGCACCACTACCTCAATTTTGGAGATCAGCAGGTGCTATTAATTCTAGCGTAGCGAATGA
TTTTAAACATGGCTCCGCTACAAATTATGCATTTTATGATGGTGTTAATAATTTTTCTGACTTTGCTAGAGGGGGAGAAT
TATACTTCGACAGAGAAGGCGCTACACAARCTAATARATATTATGGCGATGAAAACTTCGCATTGCTABATAGTGAGARA
CCAGATCAAATARGAGGATTAGATACAATATATAGTTTTAARGGTAGTGGTGATGTAAGT TATCGTATTTCATTTAAAAC
TCAAGGAGCTCCAACTGCAAGATTGTATTATGCTGCTGGCGCGCGTTCTGGTGAATATAAACAAGCAACGAACTATAACC
AACTCTATGTCGAACCTTATAAGAATTATCGARATCGAGTACAGTCAAATGTCCAAGTTAARAATCGTACACTTCATTTA
ARARGAACAATCAGACAATTCGATCCTACATTACAGAGAACTACTGATGTTCCTATTTTGGATAGTGACGGTTCCGGARG
TATTGATTCGGTATACGACCCATTAAGTTATGTAAAGAATGTGACTGGTACAGTCCTAGGTATTTATCCATCTTATCTTC
CTTATAATCAGGAAAGATGGCAGGGAGCTAATGCAATGAATGCCTATCAAATTGAAGAACTTTTTTCACAAGAARAATCTT
CARAATGCAGCACGTTCAGGCCGTCCAATTCAATTTCTTGTAGGTTTTGATGTTGAAGATAGCCATCATAACCCTGARAAC
TCTTTTACCAGTAAATTTATATGTAAAACCTGAGTTAARACATACAATTGAGTTATATCACGATAATGARAAACARGATA
GAAAGGAATTTTCAGTATCGAAA
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SEQ ID NO:48 polynucleotide sequence

ATGAGTGGAACGCTTCATAACACTGTAGGATCAGGAATATTACCTTATCAACAAGAGATACGTATCAAACTTACTAGTAA
TGAACCAATTAAAGATAGTGAATGGTCTATTACAGGATATCCTAACACGCTTACATTACAAAACGCTGTGGGTAGAACAA
ATAATGCTACTGAAAAAAACTTAGCTCTTGTTGETCATATTGATCCAGGAAATTATTTCATCACTGTTAAGTTTGGTGAT
AAAGTAGAACAATTTGAAATTAGATCAAAACCAACTCCACCAAGAATCATTACAACTGCTAATGAATTACGTGGARATCC
TAACCATAAGCCTGAAATARGAGTAARCAGATATACCAAATGATACTACTGCTARAATCARACTTGTGATGGGCGGRACCG
ATGGCGATCATGATCCAGARATAAATCCATATACTGTCCCTGAARACTACACAGTAGTTGCAGARGCATACCATGATAAT
GATCCAAGTARAAATGGGGTCTTAACATTCCGTTCATCAGACTACCTTAAAGATCTACCATTAAGCGGTGAATTARAGGC
AATTGTTTATTACAATCAATATGTACAATCAAACTTTAGTAAAAGCGTTCCGTTTAGTAGCGATACAACACCACCTACAA
TTAATGAACCGGCAGGACTAGTTCATAAGTATTACAGGGGAGATCATGTAGARATTACTCTTCCAGTCACTGATAATACT
GGCGGTTCAGGTTTAAGAGATGTAAACGTCAATTTACCTCAAGGTTGGACAAAAACCTTTACAATCAATCCTAATAATAA
TACTGAGEGTACGCTTAAGTTAATTGGTAATATACCTAGTAATGAAGCATATARTACGACATATCATTTCAATATTACTG
CAACCGATAATTCTGGAAATACAACAAATCCAGCTAAAACCTTTATTTTAAATGTTGGTAAGT TGGCTGATGATTTARAT
CCAGTCGGATTATCTAGAGATCAACTACAATTAGTGACAGACCCTTCTTCATTATCTAATTCCGAACGAGAAGAGGTAAR
AAGAAARATAAGTGAAGCAAATGCTAATATAAGATCATATTTATTACAAAATAACCCAATACTCGCTGGAGTAARACGGCG
ATGTTACATTTTATTATAGAGATGGTTCTGTAGATGTTAT TGATGCTGAAAATGTAATCACATATGAGCCCGARAGAARA
TCCATTTTCAGTGAAAATGGTAATACAAATAAAAAAGAAGCAGTAATCACTATTGCTAGAGEGACAAAACTATACCATTGGE
TCCAAACTTAAGAAAATATTTCTCATTAAGTAATGGTTCGGATTTACCTAATAGAGATTTCACCTCTATATCAGCTATTG
GATCTTTACCTTCATCGAGTGAAATTAGTCGACTCAATGTTGGAAATTATARCTATAGAGTTAATGCTAAAAATGCTTAT
CATAAGACTCAACAAGAACTTAATTTAAAACTTAAAATAGTAGAGGTTAATGCACCTACTGGTAATAATCGTGTATATAG
AGTTAGTACTTATAATTTAACTAATGATGAAATCAATAAAATCAAACAAGCATTTARAGCAGCTAATTCTGGACTTARTT
TAAACGATAACGATATCACTGTTTCGAATAACTTTGACCATAGARATGTTAGTAGTGTGACAGTAACTATACGTAAGGGC
GATTTGATAAAAGAGTTTTCATCAAATCTCAATAATATGARTTTCTTACGTTGGGTTAATATAAGGGATGATTATACCAT
TTCGTGGACTTCTAGTAAGATTCAAGGTAGAAATACAGATGGTGGATTAGAATGGTCACCAGATCATAAATCACTTATTT
ATAAATATGATGCAACATTAGGTAGACAAATAAATACTAATGACGTGTTAACTTTACTTCAAGCAACAGCTAAAAACTCA
ARTTTACGTTCAAATATCAATAGTAATGAARAACAGTTAGCAGAACGAGGGTCTARTGGATATTCTAAATCTATAATTAG
AGATGATGGCGAGARATCTTATTTACTTAACTCAAATCCTATTCARGTATTAGACTTAGTAGAACCAGATAATGGTTACG
@TGGACGTCARGTCAGTCATTCTAACGTTATATATAATGAAAARRATTCTTCTATCGTAAATAGTCARGTTCCAGAAGCT
AATGEGGEGCATCCGCTTTTAATATTGATAAAGTTGTTAAAGCTAATGCGGCARATAATGGTATTATGGGTGTTATCTATAA
GGCACAATTATACTTAGCACCATACAGTCCAAAAGGTTACATTGAAARATTAGGCCAAAATTTAAGCAATACCAATAACG
TGATTAATGTTTATTTTGTGCCTTCTGATAAAGTAAATCCTAGTATAACTGTAGGTAATTACGACCATCATACGGTATAT
TCTGGTGAAACATTTAAAAATACTATCAATGTAAATGATAATTATGGATTARATACAGTAGCTTCTACAAGTGATAGTGC
AATTACTATGACCAGAAACAACAACGAGTTAGTAGGTCAGGCTCCTAATGTTACTARTAGCATAAATAAAATTGTAARAG
TTAAAGCCACAGATAAAAGTGGAAATGAAAGTATTGTTTCTTTCACAGTAAATATAARACCATTAARCGAGAAATATAGA
ATAACAACTTCATCAAGTAATCAAACACCAGTGAGAATTAGTAATATTCAAAACAATGCTAACCTTTCAATTGAAGATCA
AAATAGAGTAAAATCTTCACTCAGCATGACTAAAATTTTAGGTACAAGAAATTATGTCAATGAGTCAAATAATGACGTTC
GTAGTCAAGTTGTAAGTAAAGTARATAGAAGTGGGAACAATGCTACAGTTAATGTTACAACTACATTTTCTGATGGTACA
ACTAATACAATAACCGTTCCAGTTARACATGTGTTATTAGAAGTTGTACCTACTACTAGAACAACAGTARGAGGACAACA
ATTTCCAACCGGCAAAGGAACTTCCCCAAATGATTTCTTTAGTTTAAGAACGGGAGGTCCAGTTGATGCGAGAATAGTTT
GGGTTAATAATCAGEGACCCGATATAAATAGTAATCAAATTGGTAGAGATTTAACATTACACGCTGARATATTCTTTGAT
GGTGAAACAACACCAATTAGAAAAGATACTACTTACAAACTTAGTCAATCTATTCCAAAGCARATATATGAAACAACTAT
CAATGGTCGATTTAATTCATCAGGTGATGCATATCCAGGARATTTTGTTCAAGCAGTARATCARTATTGEGCCAGAACATA
TGGACTTCAGATGGGCCCAAGGATCAGGCACACCAAGTTCTCGTAATGCAGGTTCATTTACTAAAACAGTTACGGTAGTT
TATCAAAACGGCCARACTGAAAACGTTAATGTACTATTCAARGTCAAACCAAATAAACCTGTTATTGATAGTAATAGTGT
GATTTCAAMRAGGACAATTAAATGETCAACAAATTTTAGTTCGARATGTTCCACARAATGCACAAGTCACTCTATATCAAT
CAAATGGAACTGTTATTCCTAATACAAATACAACTATAGATTCTAATGGTATAGCTACTGTAACAATTCAAGGCACTCTA
CCAACCGGARATATTACTGCTAAAACCTCAATGACAAATAATGTAACGTACACTARACAAAATAGTAGTGGAATTGCTTC
AAATACAACTGAAGATATAAGTGTTTTTTCAGAAAACAGTGATCAAGTAAATGTTACCGCTGGCATGCAAGCTAARAATG
ATGGTATTAAAATAATTAAAGGTACAAACTATAATTTTAATGACTTCAATAGTTTCATAAGTAATATACCAGCCCATTCT
ACTCTTACATGGAACGAGGAGCCTAATAGTTGGAAAAACAACATCGGTACTACAACRARAACTGTTACAGTTACTCTACC
TAATCATCAAGGTACGAGAACTGTAGATATTCCAATAACAATCTATCCAARCAGTTACAGCTAAGAATCCAGTAAGAGATC
ARAAAGGACGAAACTTAACCAATGGTACTGACGTTTATAATTATATTATTTTTGAARATAATAACCGTCTTGGAGGAACA
GCTTCTTGGAAAGACAATCGTCAACCTGATAAAAACATAGCCEGTGTACAARATTTAATTGCACTTGTTARTTATCCTGG
CATATCTACACCATTAGAAGTTCCTGTTAAAGTGTGGGTATATAATTTTGATTTCACTCAACCTATCTACAARATTCAAG
TAGGAGATACATTCCCTAAAGGAACATGGGCAGGCTATTACAAACATCTTGAARATGGAGAGGGATTACCAATAGATGAT
TGGAAATTTTATTGGAACCAGCARAGTACAGGAACTACTAGTGATCAATGGCAATCATTAGCATATACTAGAACTCCTTT
TGTTAAAACTGGTACTTATGATGTCGTTAATCCTAGCAACTGGGGTGTTTGGCARACATCACAATCAGCTARATTTATAG
TTACAAATGCTAAACCTAATCAACCAACCATAACTCAGTCTARAACTGGTGATGTAACAGTAACACCTGGTGCTGTGCGT
AATATACTAATAAGTGGGACAAATGATTATATCCAAGCATCTGCAGATARGATTGTTATTAATAAAAATGGAAATARATT
AACTACATTTGTTAAAAATAATGATGGTCGTTGGACTGTTGAAACTGGGTCACCTGACATARATGGTATCGGACCAACAA
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ATAACGGAACTGCTATATCTTTAAGTCGATTAGCAGTTAGACCTGGGCGATTCAATAGARGCAATAGCGACTGAAGGTTCC
GGAGAAACTATAAGTACTTCAGCAACTAGTGAAATTTATATTGTCAAAGCTCCACAACCTGAACAAGTAGCARCTCATAC
TTATGATAATGGAACATTCGATATATTACCTGACAATTCACGTAATTCTTTAAATCCAACTGAACGTGTCGAAATTAATT
ACACTGAARAATTAAATGGCAATGAAACACARAAATCATTCACTATTACTAARAAATAACAACGGCAAATGGACGATAAAT
AATAAACCAAATTATGTCGAGTTCAATCAGGATAATGETAAAGTTGTATTTTCGGCCAATACAATTAAACCTAATTCTCA
AATTACAATAACTCCTARAGCAGGTCAGGGTAACACTGAAAACACAAATCCTACTGTAATTCAAGCACCTGCGCAACATA
CTTTAACAATCAATGAAATTGTTAAAGAACAGGGTCAAAATGTGACTAATGATGATATTAATAATGCGGTTCAAGTGCCA
AATAARAATAGAGTTGCGATTARACAAGGAAACGCTCTTCCAACAAATTTAGCTGGTGGTAGTACATCACATATTCCAGT
AGTTATTTATTACAGTGATGGAAGTTCTGAAGARGCTACTGAGACTGTTAGAACTARAGTTAATARAACCGAATTAATCA
ATGCTCGTCGTCGACTAGATGAAGAAATTAGTAARAGAGAACAAAACACCATCAAGTATCAGAAACTTTGATCAAGCTATG
AATCGTGCTCAATCACAAATTAATACAGCTARAAGTGATGCTGACCAAGTTATAGGCACAGAATTTGCAACACCTCAACA
AGTAAATTCAGCTTTATCTAAAGTTCAAGCGGCACAARATAAAATAAATGARGCTAAAGCATTATTACARAACARAGGCTG
ATAATAGTCAACTTGTGAGAGCAAAAGAACAATTACARCAATCGATTCAACCAGCCGCTTCAACTGATGETATGACTCAA
GATAGCACAAGGAACTACAACAATAAACGCCAAGCAGCTGAACARAGCAATACAACATGCAAATAGCGTTATAAATAATGG
AGATGCAACATCCCAACAAATTAATGATGCTAAAAACACAGTTGAACAGGCACAGAGAGATTATGTTGAAGCTAAAAGCA
ACTTACGTGCTGATAAGTCACAGTTACAAAGCGCTTATGATACCTTARAATAGAGATGTTTTAACAARATGATARAARAGCCA
GCATCTGTAAGACGCTATAATGAAGCCATTTCARATATTAGAAAAGAATTAGATACAGCTAAAGCGGATGCAAGTAGTAC
TTTGCGAAACACCAATCCTTCCGTTGAACAAGTTAGAGACGCTTTAAATARAATAAATACTGTTCAACCTAAAGTGAATC
AAGCAATTGCTTTACTTCAACCAARAGARAAATAATTCAGAACTTGTACAAGCTAAAANACGTTTACAAGACGCTGTAAAT
GACATACCTCAAACACAAGGTATGACACAACAAACAATTAATAATTATAATGACAAACAACGTGAAGCTGARAGAGCACT
TACATCTGCACAAAGAGTGATTGATAATGCGGGATGCTACAACTCAAGARAATTACTTCTGARAAATCTAAAGTAGAGCAAG
CAATGCAAGCTTTAACTAATGCTAAAAGTAATCTGAGAGCTGATAAGAATGAGTTACAGACTGCATATAACAAATTAATT
GAGAACGTATCTACCAATGGTAAAAAACCGGCGAGTATACGTCAATACGARACAGCCAAAGCCAGAATACANAATCARAT
TAATGATGCTAAARAATGARGCGGAGCGAATTTTAGGTAATGATAATCCACARGTATCACAAGTAACTCAAGCATTGAACA
AAATCAAAGCTATTCAACCAAAATTAACAGAAGCTATCAACATGCTTCAAAACAARAGAARATAATACAGAATTAGTCAAT
GCTAAAAACAGACTTGAAAATGCAGTARATGATACACGATCCAACACACGGTATGACTCAAGARACAATTAATAATTACAA
CGCTAAAAAGCGAGAAGCTCAAAATGAAATACAAARAGCGAACATGATTATTAATAATGGAGATGCTACTGCTCAAGATA
TTTCTTCTGAAAAATCTAAAGTAGAGCARGTATTACAAGCATTACAAAATGCTAAGAATGACTTAAGAGCTGATAARAGA
GAATTACAGACTGCATACAATAAACTTATACAAAATGTTAATACCAATGGTAAAARACCATCTAGTATTCAAAACTATAA
GTCTGCARGACGAAATATCGAAAACCAATATAATACCGCTAAAAATGAAGCACATAATGTTCTTGARAATACAAACCCTA
CTGTAAATGCAGTAGAAGATGCTTTACGTAAGATAAATGCAATTCAACCAGAGGTTACAAAAGCTATTAATATACTTCAA
GATAAAGAAGATAATAGCGAACTTGTTAGAGCAAARAGAAAAATTAGATCAAGCGATTAATAGTCAACCATCACTARATGG
TATGACTCAAGAATCTATTAATAATTACACAACAAAACGTAGAGAAGCACAAAATATAGCAAGTTCTGCTGACACTATTA
TTAATAATGGGGATGCATCTATTGAACAAATAACAGAARATAAAATTCEGAGTTGARGAGGCAACTAATGCACTTAACGAA
GCARAACAACATTTAACGGCAGATACAACTTCTTTAAAAACTGARGTACGGARATTAAGTAGGAGAGGCGACACARAACAA
CAAAAAGCCTAGCAGTGTTAGTGCTTATAACAATACTATTCATTCGCTACAATCTGAAATTACACAGACTGARAATAGAG
CAAATACTATCATCAATAAGCCTATTCGTTCTGTTGAAGAAGTAAATAATGCATTGCATGAAGTAARCCAATTGAACCAA
CGCTTAACAGATACAATTAACTTATTACAACCTTTAGCGAATAAAGAAAGCTTAARAGAAGCTCGTAATCGACTTGAAAG
TAAAATTAATGAAACCGTTCAAACAGACGGTATGACTCAACAATCTETTGAGAATTATAAGCAAGCTAARATAAAAGCTC
AAAATGAATCTAGTATTGCACAAACTCTTATTAATAATGGTGATGCATCTGATCAAGAAGTTTCTACAGAAATAGAAAAA
TTAAATCAAAAGCTGTCTGAATTAACAAATTCAATCAATCACTTAACAGTTAATAAAGAACCTTTAGAAACTGCCAAARA
TCAGTTACAAGCARATATTGACCAAAAACCTAGCACTGATGGTATGACGCAACAATCTGTACARAGCTATGAACGTAAAC
TACAAGAAGCCAAAGATAAAATAAACTCAATTAATAATGTCTTAGCTAACAATCCAGATGTTAATGCTATCAGAACAAAC
ABAAGTTGAGACGGAACAAATCAATAATGAATTAACACAGGCGAAACAAGETCTTACTGTTGATAAACAACCATTGATTAA
TGCAARAACTGCTTTGCAACAAAGTCTAGATAATCAACCAAGTACTACTGGTATGACTGARGCAACAATTCAARATTATA
ACGCTAAACGTCAARAAGCAGAGCAAGTTATACAAAATGCARATAAAATTATTGAAAACGCTCAACCTAGTGTACAACAA
GTGTCTGATGAGAARTCTAAGGTAGAGCAAGCACTCAGTGAATTGAACAACGCCAAATCAGCGCTTAGAGCTGATARACA
AGAATTACAGCAAGCATATAATCAGTTGATTCAACCAACGGATTTAAATAATAAGARACCAGCTTCTATCACTGCGTACA
ATCAAAGATATCAACAATTTAGTAACGAATTGAACAGCACTAARAACAAATACAGATCGCATTTTAAAAGAGCAAAATCCA
AGTGTAGCTGATGTCAACAATGCACTAAATAAAGTAAGAGAAGTACAACAAARATTAAACGAAGCCAGAGCACTTTTACA
ARATAAAGAAGATAATAGTGCACTAGTTCGAGCCAARGAACAACTTCAACAGGCAGTTGACCAAGTCCCTTCAACAGAAG
GTATGACGCAACAAACTAAAGATGATTACAATTCAAAACAACAAGCTGCTCAACAAGAAATATCAAAAGCACAACAAGTT
ATCGATAATGGCGATGCGACTACACAACAAATTTCTAACGCCAAAACAAATGTTGAACGCGCTTTAGAAGCATTAAATAR
TGCAAAAACTGGTITAAGAGCAGATAAAGAGGAACTTCAAAATGCATATAATCAATTAACTCAAAATATTGATACGAGCE
GTAAAACGCCTGCAAGTATCAGGAAATACAATGAAGCTAAGTCACGTATTCAAACTCAAATTCGATTCAGCTARARATGAA
GCAAACAGTATTTTAACAAATGACAATCCTCAAGTATCACAAGTGACTGCTGCGTTARACAAAATAARAAGCTGTTCAACC
TGAATTAGATAAAGCGATAGCAATGCTTAAAAATAAAGAGAATAATAATGCATTGGTTCAAGCGAAACAACAACTTCARC
AAATTGTTAATGAAGTAGATCCAACACAAGGCATGACAACAGATACTGCTAATAACTATAAATCAAAAAAACGTGARAGCT
GAAGATGAAATACAARAAAGCTCAACAAATCATTAACAATGGCGATGCCACTGAGCAACAAATTACTAACGAAACAAATAG
AGTARATCAAGCGATTAATGCAATAAACAAAGCCAAAAACGATTTACGTGCTGATAAGTCTCAATTGGAAARATGCTTATA
ACCAATTAATACRAAATGTTGATACAARATGGTAARRAACCTGCTAGTATTCAACAATACCAAGCTGCTCGACAAGCTATT
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GAGACGCAATACAATAACGCTAAATCAGAAGCACATCAAATTCTTGAARATAGTAACCCTTCAGTTAATGAAGTAGCACA
AGCATTACAAAAAGTTGAAGCTGTACAACTTARAGTTAATGACGCGATTCATATACTTCARAATAAAGAGARTAATAGTG
CACTTGTCACAGCTAAAAATCAACTTCAGCAATCAGTTAATGATCAACCATTAARCAACAGGTATGACTCAAGATTCTATT
AATAACTATGAAGCTAAGAGAAATGAGGCTCAAAGTGCTATCAGARATGCAGAAGCTGTCATCARCAATGGCGATGCAAC
TGCAAAACAAATTTCAGACGAGARATCTAAAGTTGARCARAGCACTAGCACATTTGAATGATGCTAAACAGCAATTAACTG
CAGATACTACTGAATTACAAACAGCAGTTCARCAATTAAACAGAAGAGGCGATACARATAATAAAARGCCAAGAAGTATC
AATGCATATAATAAAGCAATTCAATCATTAGARACACAAATTACTTCTGCTAARGATAATGCCAACGCTGTGATACAARA
ACCTATACGTACTGTTCAAGAGETAAATAATGCATTACAACAAGTARATCAGTTGAATCAACAATTAACTGARGCAATTA
ATCAACTTCAACCGCTATCAAATAATGATGCATTARARGCTGCAAGATTARAATTTAGAARATAAAATTAATCARACTGTA
CAAACTGATGGTATGACACAACAATCTATAGAGGCTTATCARAACGCTARACGCGTAGCCCARRATGAATCTAACACTGC
TTTAGCATTAATTAATAACGGCGATGCCGATGAACAACAAATTACAACTGARACAGACCGAGTCAATCAGCAAACTACAA
ACTTAACTCAAGCAATTAACGGGTTAACAGTTAATAAAGAACCATTAGAAACCGCTARAACAGCGTTACAAAATAACATC
GACCAGGTACCTAGTACAGATGGTATGACTCAGCAATCTGTTGCARATTATAATCAARAACTACARATAGCTARAAACGA
AATTAACACAATTAATAACGTTTTAGCGAACAATCCAGATGTTAATGCAATCAAAACGAATARAGCAGAAGCGGAACGAA
TCAGTAACGATTTAACACAAGCTAAGAATAACTTACAAGTTGATACTCAACCTTTAGAAAAAATAAARAGACAACTTCAA
GATGAAATTGATCAAGGTACTAARCACAGATGGAATGACTCAAGATTCAGTGGATAATTACAATGATAGCTTAAGTGCAGC
AATTATAGAAAAAGGCAAAGTAAATAAAT TACTTAAACGTAATCCGACAGTAGAACAAGTTAAAGAGAGCGTTGCTARTG
CACAACAAGTCATACAAGATTTACARAATGCTCGAACTTCACTTGTTCCAGACAARACTCAARCTTCARGAAGCTARRAAT
AGATTAGAAAACAGTATTARCCAACAAACAGATACTGACGGCATGACTCARAGATTCGCTTAACAATTATAATGATAAATT
AGCAAAAGCTAGACAAAACCTTGAAAAAATATCTAAAGTTTTAGETGGTCAACCTACTGTAGCTGAAATTAGACAARATA
CAGATGAAGCAAATGCACATARACAAGCATTAGACACTGCACGTTCTCARCTTACATTARAATAGAGAGCCATATATCAAT
CATATTAATAATGAAAGTCATTTAAATAACGCGCARARAGATAATTTTAAAGCTCAAGTTAACTCAGCACCTAATCATAA
TACTTTAGAAACGATTAAAAATAAGGCTGATACTTTAAATCARTCTATGACAGCATTAAGTGARAGTATTGCAGATTACG
AAAATCAAAAACAACRAGAAAATTATTTAGATGCATCTAACRATARACGTCAAGACTATGACAATGCAGTCAATGCGGCT
AMAGGTATTTTAAACCAAACTCAAAGTCCGACAATGAGTGCTGATGTGATTGATCARAARGCTGARGATGTTARACGTAC
GAARDCTGCGTTAGATGGAAATCAAAGATTAGAAGTTGCTAAACAACAAGCACTTAATCATTTAAATACCTTAAATGATT
TAAACGATGCTCAGCGACAAACTTTAACTGATACTATAARATCACTCTCCARACATCARTTCAGTGAATCAAGCTARAGAA
AAAGCTAATACTGTTAACACAGCAATGACTCAACTGAARCAAACTATTGCTAACTATGACGATGAATTGCATGACGGCAA
TTACATTAATGCAGATAAAGACAAAAAAGATGCTTATAATAACGCTGTTAACAATGCTAAACAACTGATTAATCAATCTIG
ATGCTAATCAAGCACAACTTGATCCAGCTGAARTTAATARAGTTACACARAGAGTCAATACGACTAAARATGATCTARAT
GGTAATGACAAATTGEGCTGAAGCTARDAGAGATGCTAATACAACCATTGATGGTTTAACTTATCTAAATGARGCTCAACG
TAACAAAGCTAAAGAAAATGTAGGCARAGCTTCTACAAAARCAAATATTACGAGTCAGTTACAAGATTACAATCAATTGA
ATATTGCTATGCAAGCATTACGTARCAGTGTGAACGACGTTAACAATGTTARAGCAAATAGCAATTATATAARTGAAGAT
AATGGTCCAARAGARGCTTACAATCAAGCCGTTACTCATGCTCAAACATTGATAAATGCACAATCTAACCCTGAAATGAG
CCGTGACGTAGTAAATCAAAARACACAAGCAGTAAATACTGCCCATCAGAATTTACATGGACAACAAAAGTTAGAACAAG
CACAAAGTAGTGCTAATACAGARATCGGTAACTTACCAAACTTAACTAATACTCAAARAGCTAAAGARARGGAACTGGTA
AATAGTAAACABACTCGTACGGAAGTACAAGAACAACTTAACCAAGCTAAGTCACTAGATAGTTCTATGGGCACGTTARAA
ATCATTAGTTGCTAAACAACCTACAGTACAARAAACAAGTGTTTATATTAACGAAGATCAACCTGAGCAATCTGCCTACA
ATGATTCCATTACAATGGGACAAACTATAATTAATAAAACAGCTGATCCAGTACTTGATAAAACTTTAGTTGATAACGCA
ATCAGTAACATTTCAACTAAAGAGAATGCACTGCATGGTGAACAAAAATTAACAACTGCTARAACGGAAGCAATTAATGC
ACTTAATACATTAGCTGATTTAAACACACCTCAGAAMGAGECTATTARAACAGCTATTAACACTGCTCATACAAGAACTG
ATGTAACTGCAGAGCARAGTAAGGCTAATCARATAAATAGTGCAATGCACACGTTGAGACAAAACATTTCTGACAACGAA
TCAGTAACAAACGAAAGTAATTATATTAACGCTGAACCCGAAARACAACATGCCTTTACTGAGGCTCTAARATAATGCTAA
AGAAATAGTTAATGAACAACAAGCCACTCTTGATGCCAATTCAATTAACCAAARAGCACAAGCGATTCTTACTACTAAAA
ATGCTTTAGATGGTGAAGAACAATTACGTCGTGCTARAGAAAATGCCGATCAAGARATCAARTACGTTARATCAATTGACT
GATGCGCAAAGAAATAGTGAAAAAGGTTTAGTCARCAGTTCTCAAACTAGAACAGRAAGTTGCTTCTCAATTAGCARARGC
TAAAGAACTAAATAAGGTGATGGAACAACTGAATCACCTTATCAATGGTAAAAACCAAATGATAAATAGCAGTARATTTA
TCAATGAAGATGCGAACCAACAACARAGCATATTCAAATGCGATTGCAAGTGCAGAAGCGCTTARAAACAAATCACARRAC
CCTGAATTAGATAAAGTAACAATTGAACAAGCAATTAATAATAT TAATTCTGCAATTARCAATCTAAACGGTGAAGCTAA
ACTGACTAAAGCTAAAGAAGATGCTGTTGCTTCAATAARCRACCTARGCGCGATTAACARAACCGAGCAARAAACAAAAGAMA
ATCAAGCCGTTAATGGCGCTCAAACTAGAGACCAAGTTGCTAATARATTACGTGATGCTGRAAGCATTAGATCAATCAATG
CAAACATTACGTGACTTAGTTAACAATCAAARTGCAATACATTCAACAAGTAATTATTTTAACGAGGATTCAACTCARAA
GAATACTTATGATAATGCAATTGATAATGGCTCGACATATATAACTGGTCAACACAATCCAGAATTARATARATCTACTA
TTGATCAARACGATTAGCCGAATTAACACAGCTAARAATGATTTACATGCTGTAGARAAGTTACAAAGAGATAAGGGAACT
GCTAATCAAGAAATTGGACAATTAGETTATTTARATGACCCTCAARAAATCTGGTGAGGAATCCTTAGTCAACGGTTCARA
TACACGTTCTGAAGTAGAAGAGCATCTTAATGAAGCTAARATCATTAAATAATGCAATGAAACAATTAAGAGATAARGTAG
CTGAAAAGACTAATGTCAAACAAAGTAGCGATTACATTAATGATTCAACTGAACATCAACGTGGGTATGATCAAGCACTT
CAAGAAGCAGAAAATATTATTAATGAAATCGGTAATCCAACATTAAATAAATCGGAAATTGAACAAAAGTTACAACAATT
CACTGACGCTCARAATGCETTACAAGGTTCACATCTATTAGARAGRAGCTARARATAATGCGATTACTGGAATCAATARAC
TTACAGCATTAAATGATGCACAACGTCAAAARGCAATTGAAAATGTTCAAGCACAGCAGACAATCCCAGCAGTTAATCAA
CAATTAACTTTGGATAGAGAAATAAATACTGCAATGCARGCTTTACGAGATAAAGTAGGCCAACAARATARCGTTCACCA
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ACAAAGTAATTATTTCAATGAAGATGAACAACCARAACATAACTATGATAATTCTGTACAAGCCGGTCAAACTATTATTG
ATAAACTTCAAGATCCAATCATGAACAAAAATGAAATTGAGCAGGCTATTAATCAAATCAATACGACTCAAACAGCGTTA
AGTGGAGARAATAAATTACACACTGACCARGAAAGCACAAATAGACAAATAGAAGGTTTATCTAGTTTGAACACAGCTCA
AATCAACGCCGAARAAAGATTTAGTCAATCAAGCTARAACARGAACAGATGTTGCTCAAAAGTTAGCTGCAGCTARAGARAA
TAAATTCTGCTATGAGTAATTTAAGAGATGGCATTCAAAATARAGAGGACATCAAACGTAGCAGTGCATATATCAACGCA
GATCCGACTAARAGTTACAGCTTACGATCAAGCACTACAGAACGCAGARAATATCATCAATGCCACACCAAACGTAGAGCT
TAATAAAGCTACAATTGAACARGCGCTATCACGCGTTCAACAAGCACAACAAGATCTTGATGGTGTTCAACAATTAGCTA
ATGCTARACAACAAGCTACACAAACTGTCAATGGGTTARATAGCTTAAATGACGGTCAAAAGCGTGAATTAAATCTATTA
ATTAATTCAGCTAATACCCGTACAAARGTACAAGAAGAATTAAACABAGCAACTGAATTGAACCATGCGATGGAAGCTTT
AAGAAACAGTGTTCARAACGTTGATCAAGTAAAACAAAGTAGCAATTATGTCAATGARGATCAACCTGAACAGCACAATT
ATGATAATGCTGTCAATGAAGCTCAAGCTACAATCAACAACAATGCTCAACCTGTTCTAGACARATTAGCTATAGAACGT
TTARCTCAAACTGTTAACACTACAARAGATGCATTACATGGTGCTCAARAACTGACACAAGACCARCRAAGCTGCTGAAAC
TGGAATACGTGGTTTAACGAGTCTCAATGRACCTCAGAAAAATGCTGAAGTAGCTARAGTAACTGCAGCAACAACACETG
ATGAAGTGAGARATATTCGTCAAGAAGCAACAACATTAGATACTGCAATGCTTGETTTACGTAARAGCATTAARAGATAAR
AACGATACTAAAAATAGTAGTAAATATATTAATGAGGATCATGACCAACAACAAGCTTATGACAATGCTGTARATAATGC
TCAACARGTTATCGATGAAACTCAAGCAACGTTARGCTCAGATACAARTCAATCAATTGGCAAATGCCGTAACTCAAGCTA
AATCTAATCTTCATGGAGATACTAAACTACAACACGATARAGATAGTGCTAAACAAACGATTGCTCAATTACAGAATTTG
AATTCAGCTCARAAACATATGGAAGATTCTTTAATTGATAATGAATCTACACGTACGCAAGTCCAACACGATTTAACAGA
AGCTCAAGCTTTAGATGGTTTAATGCGTGCCTTAAAAGARAGTATTAARAGATTATACTAATATTGTTTCARACGGTAATT
ACATCAATGCGGAACCATCTAAGAAACAAGCATATGATGCAGCTGTACAAAATGCTCAAAATATAATAARTGGAACGAAT
CAACCAACAATTAATAAAGGTAATGTCACTACAGCAACACAAACCGTGAARAATACTAAAGATGCCTTAGACGGTGATCA
TAGATTAGRAGGAAGCTAAAAATAATGCCAATCAAACAATCAGAAATCTATCTAATTTGAACAATGCCCAAAAAGATGCAG
AGAARAATCTAGTTAATAGCGCATCAACATTAGAACAAGTTCAACAAAACTTACAAACCGCTCAACAATTAGATAATGCT
ATGGGTGAGTTACGACAAAGTATTCCTAAAAAAGATCARGTGAAAGCAGATAGTARATATCTARATGARGATCCTCAAAT
TAAGCAARACTATGATGATGCAGTTCAACGTGTTGAAACTATTATTAACGAAACTCARAACCCTGAATTACTTARAGCAA
ACATTGACCAAGCAACTCAATCCGTTCAAAATGCAGAACAAGCTTTACATGGTGCTGAARAATTAAATCAAGACAAACAA
ACGTCTTCGACAGAACTAGATGGATTAACAGATTTAACAGATGCACAACGTGARAMACTCAGAGAACAAATTAACACTTC
TAATAGTAGAGATGATATTAAGCAARAAATTGAGCAAGCAAAAGCACTARATGACGCAATGARAANACTTARAAGARCAAG
TTGCGCAAAMAGATGGTGTTCATGCTAACAGTGATTATACAAATGAAGATTCTGCACARAAAGATGCGTATAATAATGCA
CTTAAACAAGCGGAAGACATTATTAATAACAGCTCAAATCCTAACTTAAATGCACAAGACATTACTAATGCTTTAAATAL
TATTAAACAAGCACAAGATAACCTTCATGGAGCTCAAAAATTACAGCARGACAAAAATACRACTAATCAAGCCATTGGTA
ACTTAAATCATCTTAATCAACCTCARAAAGATGCGCTTATACAAGCTATTAATGGAGCTACATCTAGGGACCAAGTTGCA
GAAAAACTTAAAGAGGCCGAAGCGCTTGATGARGCTATGAAACAACTTGAAGATCAAGTGAATCAAGATGATCARATTTC
AAATAGCAGCCCATTCATAAATGAAGACTCAGACAAACAARAAACTTATAATGATARAATCCAAGCTGCARARGAAATAA
TTAATCAAACATCTAATCCAACCTTAGATAAACAAAAAATTGCTGATACACTTCAAAATATTARAGATGCAGTGAATAAT
TTACATGGTGATCAARAATTAGCTCAATCTARACAAGATGCTAATAATCAATTARATCATTTAGATGACTTAACCGAAGA
ACAAAARAACCATTTTAAACCGTTAATTAATAATGCTGATACTCGAGATGAGGTAAATAAACAACTAGAGATTGCTAAAC
AATTAAATGGTGATATGAGTACACTTCATARAGTCATAAATGATAAAGATCAAATTCAACATTTAAGCAATTACATTAAT
GCTGATAATGATAARARAACAAAATTATGATAATGCTATTARAGAAGCTGAGGATTTAATTCATAATCATCCAGATACATT
AGATCATAAAGCATTACAAGATTTATTARACAAGATAGACCAAGCGCATAACGAATTAAATGGAGAATCCAGATTTAAAC
AGGCTTTAGACAATGCTTTAAACGACATAGATAGCTTAAACAGTCTCAATGTTCCACAACGCCAAACTGTTAAGGATAAC
ATCAACCATGTGACAACTCTAGAAAGTTTAGCTCAAGAATTGCAGAAAGCAAAAGAGCTTAATGATGCTATGARRGCAAT
GAGAGATAGCATTATGAATCAAGAGCAAATTCGTAARAATAGCAATTATACTAATGARGACTTAGCTCAACAANATGCCT
ATAATCATGCAGTAGATAARAATAAATAACATTATTGGTGAAGACAATGCGACGATGGATCCTCAAATAATCAAACAAGCA
ACTCAAGATATAAATACAGCTATAAATGGATTAAATGGAGATCAAAAACTTCAAGATGCAAAGACAGATGCTARACAACA
AATTACTAACTTTACTGGTTTAACTGAACCACAAAARCAAGCAT TGGAAAACATCATTAACCAACAAACAAGCAGAGCAA
ATGTTGCTARACAGTTARGTCATGCTAAATTCTTAAATGGARAAATGGAAGAATTARAAGTTGCAGTAGCCARAGCGETCA
TTAGTAAGACARAATAGTAACTATATTAATGAAGATGTCTCTGAAAAAGAAGCATATGAACAAGCTATCGCAARAGGTCA
GGAAATAATTAATTCAGAAAATAATCCAACAATAAGTAGTACTGATATCAATCGTACCATTCAAGAAATTAATGATGCTG
AACAAAATCTTCATGGTGATAATAAATTAAGACRAGCACAGGAAATTGCAAAGAATGAARATACAAAATCTAGACGGATTA
AATTCAGCTCAAATAACAAAATTAATCCAAGATATAGGCAGAACAACAACTARACCTGCAGTAACTCAGAAACTAGAAGA
AGCAAARGCAATAAACCAAGCTATGCAACAACTTAAACAAAGTATAGCCGATAAGCGATGCTACTCTAAATTCTAGTAACT
ATCTCAATGAAGATTCTGAGAAAAAGTTAGCGTACGATAATGCTGTARGCCAAGCTGAACAACTCATAAATCAACTTAAC
GACCCAACTATGGATATAAGTAATATTCAAGCTATTACTCAAAAGGTCATTCAAGCAARAGATTCATTGCACGGTGCGAA
TAAACTTGCACAAAATCAAGCAGATTCAAATTTAATAATARATCAATCAACAAATTTAAATGATARACAAAAGCAAGCAT
TAAATGACTTAATTAATCATGCTCAAACTAAACAGCAAGTGEGCAGARATAATTGCACAAGCTAATAAGTTAAATAACGAA
ATGGGCACACTAARAACACTCGTAGAAGAACAGTCARACGTTCATCAACAAAGTAAATATATTAATGAAGATCCGCAAGT
TCAAAATATTTATAATGACTCCATTCAAAAAGGTCGAGARATATTARACGGCACTACAGATGATGTTTTARACAACAATA
AANTAGCAGATGCCATTCAAAACATTCATTTAACTARAAACGATTTACATGGTGATCAAAARATTACAARAAGCACARCAA
GATGCAACCAATGAATTAAACTATTTAACAAATCTAAACAARTTCTCAAAGACAAAGCGAGCATGATGAGATTAACTCTGC
TCCTTCARGAACTGRAGTTTCTAATGATTTAAATCATGCTAAAGCACTTAATGAAGCTATGCGTCAACTTGAGAATGAAG
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TTGCTCTTGARAACAGTGTTAAAARATTAAGCGACTTTATCAATGAAGATGAAGCGGCACAARATGAATATAGTAATGCA
CTTCAAAAAGCTAAAGACATTATCAACGGCGTTCCAAGTAGCACTTTAGATAAAGCTACAATTGAAGATGCTTTATTAGA
ATTGCAAAATGCTAGAGAAAGTTTACATGGTGAGCARAAACTTCARGAGGCTAAAAATCARGCTGTTGCTGAARTTGATA
ATTTACAAGCATTAAATCCTGGACAGGTTCTTGCTGRAAAAACATTAGTTAACCAAGCATCAACCAAACCAGAAGTTCAA
GAAGCCTTACAAAAAGCRARAGAACTTAATGAAGCTATGARAGCACTGAAAACTGARATARAATARAAAAGAACARATCAA
GGCTGATAGTAGATATGTAAATGCTGACAGTGGTCTTCAARGCAAATTACAATTCTGCGTTARAATTATGGTTCTCARATTA
TTGCAACTACCCAACCACCAGAGCTTAATAAAGATGTAATARATAGAGCAACTCAAACGATTARAACTGCTGAARATAAT
TTARATGGGCAATCTARATTAGCAGAGGCTAAGTCAGACGCGRAATCARAGCATCGAACATTTGCAAGGATTAACACALTC
ACAAAAAGATARACAACATGATTTAATTAATCAAGCTCAAACTAAACAACAGGTAGATGATATCGTAAATAACTCTANAC
AATTAGATAACTCTATGAATCAACTACAACARATTGTTAACAATGACAATACAGTAAAACAAAATAGTGATTTCATTAAT
GAAGATTCCAGCCAACAGGATGCTTATAATCATGCAATTCARGCAGCAARAGATTTGATAACTGCTCATCCAACTATCAT
GGATAAAAATCAAATAGATCAAGCTATTGAARATATCAAACAAGCACTTAATGATTTACACGETAGTAATAAACTATCAC
AAGATAAAAAAGAAGCTTCAGAACAACTACAAAACCTTAATAGCTTGACGAACGGGCAAAAAGATACGATTTTAAATCAT
ATTTTCAGTGCACCAACAAGAAGCCAAGTAGGAGARAAAATTGCAAGTGCTAAACARTTAAATAATACAATGAARGCACT
TAGAGATTCTATTGCTGATAATAATGAAATTTTACAAAGTAGTAAGTACTTCAATGAAGATTCTGAACAACAAAATGCTT
ATAATCAAGCCGTAAATARAGCTAAAAATATAATTAATGATCAACCAACACCAGTAATEGCARATGATGAGATTCAAAGT
GTCCTAAATGAAGTTAAACAAACTAAAGATAATTTACATGGTGATCARAAACTTGCTAACGACAAGACAGATGCTCAAGT
AACATTAAATGCGTTAAATTACTTAAATCAAGCGCAAAGAGGTAATCTTGARACTAAAGT TCARAACTCTAATTCTAGAC
CAGAAGTACAAAAAGTAGTTCAATTAGCAAATCAACTTAATGATGCGATGAAAAAATTAGATGATGCTTTAACTGGTAAT
GACGCAATARARCAAACGAGTAATTATATTAATGAAGATACTTCTCAACAAGTTAACTTTGATGAGTATACAGATAGAGGE
TARAAACATAGTTGCTGAACAAACAAATCCARATATGTCTCCAACTAATATTAACACTATTGCTGATAAAATTACTGAAG
CTAAAARCGATTTACATGGCGTACAARAACTAARACAAGCTCAACAACAGTCCATCARTACTATTAATCAAATGACTGGET
CTAARACCAAGCTCAAAAAGRACAATTAAATCARGAAATTCAACAAACTCAAACCCGTTCTGAAGTACATCAAGTAATTAA
TAARGCACAAGCTTTARATGATTCAATGAATACTTTACGTCAAAGTATTACTGATGAACATGAAGTTAAACAAACAAGTA
ACTACATCAATGAAACTGTTGGTAATCAAACTGCATATAACAATGCCETTGATCGTGTAAAACAARATAATCAATCAAACA
TCTAATCCAACTATGAATCCTTTAGAGGTGGAACGTGCAACATCARATGTARAAATTTCTAAAGATGCACTTCATGGTGA
ACGTGAATTGAATGACAATAAAAATTCAAAAACTTTTGCAGTCAATCACTTAGATAACCTCAATCAAGCTCAAAAAGAAG
CATTAACTCATGAAATTGAACAAGCAACTATAGTTTCACRAGTARATAATATCTATAACARAGCGARAGCTTTARATAAT
GATATGAAAAAACTTAAAGATATCGTTGCTCAACAAGATAATGTGAGACAATCAAACAATTATATAAACGAGGATAGTAC
ACCTCAAAATATGTACAACGATACAATTAATCATGCACAATCAATCATTGATCAAGTAGCARACCCTACGATGTCTCATG
ACGAAATAGAGAATGCAATCAATARCATAAAGCATGCCATCAATGCACTCGATGGAGAACATAAATTACAACAAGCAARA
GAARATGCAAACTTATTGATTAATAGTTTAAACGATTTAARTGCACCACARAGAGATGCCATARATAGATTGGTTAATGA
AGCTCAAACAAGAGARAAAGTAGCTGAACAACTTCAAAGTGCTCAAGCTTTARATGACGCTATGAAGCATTTAAGAAACA
GCATTCAAAATCAATCATCCGTAAGACAAGAGAGCAARATATATTAATGCAAGTGATGCTAAAAAAGAGCAATATAATCAC
GCAGTTAGAGAAGTCGAAAATATTATCAATGAACAACATCCAACATTGGATAARGAAATAATTAAGCAACTAACGGATGG
TGTAAATCAAGCGAATAATGACTTAAATGGCGTTGAATTATTAGATGCTGATAAGCARAACGCACATCAATCGATACCTA
CATTGATGCACTTAAATCARGCACAACAAAACGCATTAAATGAAAARATTAATAACGCAGTTACCAGAACTGAAGTTGCG
GCTATTATTGGCCAAGCAAAACTACTCGATCATGCTATGCAGRAATTTAGAAGAARAGTATCAAMGATABAGAGCAAGTCAA
ACAGTCAAGTAACTATATTAATGAAGATTCTGATGTTCAAGARACATACGATAACGCCGTTGATCATGTGACAGARATAC
TTAATCARACAGTAAATCCAACTTTATCTATTGAAGATATAGAGCATGCTATCAACGAAGTTAATCARGCGAAAAAACKA
CTCAGAGGTAAACARAAACTTTATCAAACTATCGATTTAGCTGATAAAGAATTAAGTAAATTGGATGATTTAACATCACA
ACAAAGCAGTTCAATATCTAATCAAATATATACTGCTAAAACGAGAACAGAAGTTGCCCAAGCAATTGAAAAAGCAAAAT
CATTAAATCATGCAATGAAAGCACTTAACAAAGTATATARARATGCAGATARAGTGTTAGATAGTAGTCGATTCATTAAC
GAAGATCAACCTGAAARAAAGGCGTATCAACAAGCTATAAATCATGTTGATTCAATCATTCATAGACAAACAAATCCTGA
AATGGATCCAACAGTAATCAATAGCATAACTCATGAACTCGAAACAGCTCAAAATAACTTACATGETGATCAGAAACTTG
CICATGCACARCAAGATGCCGCTAATGTAATTAATGGTCTAATTCATCTTAATGTTGCTCAACGTGAGGTAATGATARAT
ACGAATACAAATGCTACAACACGCGAAAAAGTTGCAAAGAACTTAGATAATGCTCAAGCTCTTGATAAAGCTATGGALAC
ACTACAACAAGTAGTTGCTCATAAAAATAATATATTGAACGATAGTAAATATTTAAATGAAGATTCARAATATCAACAAC
AATACGATCGAGTTATTGCTGATGCCGAACRACTACT TAATCAGACAACAAATCCARCATTAGAACCTTATAAAGTCGAT
ATTGTTAAGGATAATGTCCTAGCTAACGAAAAAATACTATTTGGCGCAGAARAACTATCATATGACAAATCAAATGCAMA
TCGATGAAATTAAACATATGAATTATCTTAATAATGCACAAAAGCAATCTATAAAAGATATCGATTTCTCACGCAGCATTAA
GAACTGAAGTTAAACAACTTCTGCAACAAGCTAAAATCCTTGATGAAGCCATGAAATCACTTGAAGATARAACTCARGTA
GTGATTACAGATACTACTTTGCCTAATTACACTGAAGCTTCAGAGGATARAAAGGAAAAAGTAGACCAAACTGTATCACA
TGCTCAAGCGATTATTGATAAAATARATGGCTCAAATGTAAGTTTAGATCAAGTACGACAAGCACTAGAACAATTAACTC
AAGCATCAGAARACCTCGATGGTGATCAGCGAGTTGAAGAAGCTAAAGT TCATGCTAATCARACAATTGATCAATTAACA
CATCTTAATTCATTACAACAACAAACTGCGAAAGAAAGTGTTAARAACGCAACAAAACTAGAAGAAATCGCTACTGTTAG
TARCAATGCTCAGGCATTAAACAAAGTAATGGATAAATTAGAACAATTCATTAATCATGCTGATTCTGTTGAAAATAGTG
ATAATTATAGACAAGCCGACGACGACAARATCATCGCTTATGATGAAGCACTTGAACATGGACAAGATATACAAAAAACT
AACGCAACCCAARATGAAACAAAACAAGCGTTACAACAATTAATATATGCAGAAACATCGTTAAATGEGTTTCGARAGATT
AAATCATGCTAGACCACGAGCTTTAGAATATATCAAATCACTAGAAAAAATAAACAATGCTCAAAAGTCTGCTTTAGAGGE
ATARAGTAACGCAATCGCATGATTTATTAGAATTAGAACATATTGTCAACGAGGGCACARACCTCAATGACATTATGGGT
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GAATTAGCTAACGCAATCGTTAATAACTATGCTCCAACCAAAGCARGTATARATTATATTAACGCCGATAACCTACGCAA
AGATAACTTTACTCAAGCTATCAACAATGCACGTGATGCACTCAACAARACTCAAGGTCAGAACTTAGATTTCAATGCAA
TTGATACATTTAAAGATCATATATTCAARACTAAAGATGCACTTAACGGTATTGAACGTTTARCAGCTGCAAAATCARAAA
GCAGAAAAACTAATTGATAGTTTAAAATTTATTAATARAGCTCAATTCACACATGCAAATGATGARATTATGAATACTAA
TTCTATTGCACAATTCTCTAGAATCGTGAATCAAGCATTTGATTTARATGATGCAATGARATCTTTARGAGATGAACTTA
ATAATCAAGCTTTTCCTGTCCAAGCAAGCTCARATTATATARATTCAGATGARGATTTARARCAACAATTTGACCATGCT
TTAAGTAATGCTCGAAAAGT TCTTGCAAAAGAAAATGGTARAAATT TAGATGARARACAANTTCAGGGACTCAAACAAGT
GATTGAGGATACTAAAGATGCTTTARAATGGTATCCAACGTTTATCAAAAGCTAAAGCTAAAGCAATTCARTACGTACAAT
CTTTATCTTATATCAATGATGCACAGCGTCATATTGCTGAARATAATATTCACAACTCTGATGATTTATCATCTTTAGCA
AATACATTATCTAAAGCTAGTGATTTAGATAATGCAATGAARGACTTACGAGATACTATAGAAAGTAATTCAACTTCTGT
TCCARATAGTGTGAATTATATTAATGCTGATAAGAATTTACARATTGAATTTGATGAGGCGCTACAACAAGCAAGTGCAA
CAAGTTCTARRACTTCAGARRAATCCAGCAACGATTGAAGAAGTATTAGEGTCTTAGTCAAGCCATTTACGATACAAAARAT
GCATTAAATGETGAACAACGACTTGCAACTGAGAAGAGCAAARGATCTARAATTAATAAARGGAT TAARAGATTTAAATAR
AGCACAACTTGAAGATGTCACAAACAAGGTARATTCAGCAAATACTTTAACAGAGTTATCTCAGCTCACTCAATCAACGT
TAGAATTAAACGATAAAATGAAATTATTGAGAGATAAGCTTARAACTTTAGTARATCCTGTTAAAGCAAGTTTARATTAT
AGRAACGCTGATTATAATTTAAAACGTCAATTTAACARAGCTTTAAAAGAAGCTARAGGCGTATTAAATAAARATAGCGG
TACAAATCGTCAATATCAATGACATTCAACATCTTTTAACACAAATAGATAATGCTAAAGACCAATTAAATGGTGAACGAC
GTCTAAAAGAACATCAACAAARATCTGAAGTATTTATTATTARAAGAATTAGATATACTTAATAATGCTCARAARGCTGCA
ATAATTAATCAGATTAGAGCGTCTAAAGACATTAARATAATTAATCAAATCGTTGATARTGCAATAGARTTARAATGATGC
TATGCAAGCTTTAAAAGAACATGTAGCTCAATTAACAGCAACTACAAAAGACARCATTGARTATTTARAATGCTGATGAAG
ACCATARATTACAATATGATTACGCTATCAACTTAGCGAATAATGTTCTTGACARAGARAACGGTACAAATARAGACGCT
AATATCATAATTGGAATGATTCAAAACATGGATGATGCTAGAGCACTTCTAAATGGAATTGAAAGACTTARAGATGCTCA
AACARAAGCACATAATGACATTAAAGATACGCTCAAACGTCAACTTGATGAARATTGAACACGCTAATGCAACATCARATT
CTAAAGCTCAAGCTAAACAAATGGTARATGAGGARGCTAGARAAGCGCTTTCTAATAT TAATGACGCAACATCARATGAT
TTAGTTAATCAAGCAAAAGATGAAGGGCAATCTGCAATTGAACACATACATGCAGATGAATTACCTARAGCARAACTAGA
TGCTAATCARATGATTGACCAAAAAGTTGAAGATATAAATCACTTAATTAGTCAAAATCCAAACTTATCARATGARGAAR
AAAATAAACTAATATCTCAAATTAATAAGTTAGTAAATGGAATTAAGAATGAAATTCAACAAGCTATAAACAAACAACAA
ATAGAAAATGCTACAACAAAACTAGATGAAGTCATTGAALCTACTAARAARATTAATTATCGCCARAGCAGARGCTAAACA
DAATGATAAAAGAGTTATCACADMARGAAACGAGATGCAATARATAACAACACTGATTTAACACCTTCTCAAANGGCACATG
CTTTAGCAGATATTGATAAAACAGAAAAAGATGCACTTCAACATATCGAAAATTCTAATTCAATTGATGATATCAATARC
AATAAAGAGCATGCATTTAATACTTTAGCTCATATCATTATTTGGGATACTGATCAGCAACCATTAGTTTTTGARCTACC
TGAATTGAGCCTTCAAAATGCTCTAGTAACAAGTGAGGTGGTTGTTCACAGAGATGARACTATTTCATTAGAATCTATAA
TTGGAGCTATCACTTTAACTGATGAACTTARAGTCARTATTGTTTCATTACCGAACACTGATARAGTAGCTGATCACCTA
ACCGCTAAAGTTAAGGTTATTTTAGCTGATGGCTCATATGTCACTGTARATGTTCCAGTCAAAGTTGTAGARAARGAATT
ACAAATAGOTAAAAAGGATGCTATARAAACAATTGATGTTCTGGTARAAACARAARATCARAGATATAGATTCTAARTARCG
AATTAACGTCTACTCAACGTGAAGATGCAAAAGCTGAAATTGARAGATTGAAAAAGCAAGCCATCGATAAAGTGAATCAT
TCAARATCGATTARAGATATTGAAACAGTARAACGAACTGATTTTGAAGAARTAGATCAGTTIGATCCTARACGCTTTAC
GCTAMATAAAGCTAAAAAGGATATCATTACTGATGTTAATACTCAAATCCAAAATGGTTTCAAAGAAATTGAARCAATAA
AAGGTTTAACTTCTAATGARAARACTCAGTTTGATAAACARTTAACTGCACTACAAARAAGAATTTTTAGAAARAGTCGAG
CATGCTCATAATTTAGTAGAATTAAATCAATTACAACARGAGTTTAATAATAGATATAARACATATTTTAAACCARGCACA
TTTACTAGGTGARAAACATATAGCAGAACATAAATTAGGATATGTTGTAGTAAACAAAACTCAGCARAATACTARATAATC
AATCTGCTTCTTACTTTATAAAACAATGGGCACTTGATAGAATTAAACAAATTCAACTAGAAACGATGAATTCAATTCGT
GOTGCGCATACCGTACAAGATGTACACAAAGCATTATTACAAGGTATAGAGCAAATCTTGAAAGTAAATGTAAGTATTAT
ARATCAATCTTTCAACCATTCCTTGCATAACTTTAATTATCTTCATTCAAARTTTGATGCTAGATTAAGAGAARAGGATG
TTGCAAACCATATCGTACAAACTGAAACATTCARAGAAGTTCTAARAGGAACGGGTGTTGARCCAGGTARAATCAACARA
GAAACACAGCAACCAAAACTTCATAAGAATGATAATGATAGCCTATTCAAACATTTAGTTGATAATTTCGGCARAACTGT
AGETGTTATTACATTAACTGGTTTACTTTCTAGTTTCTGGTTAGTTTTGGCTARAAGACGTAAARAAGAAGAAGAAGAAA
AACAATCGATAAAAAATCATCACARAGATATTCATCTTTCAGATACTGATAARATAGATCCAATTGTARTARCTAARGCGT
AAAATAGATAAAGAAGAACAAATTCAAAACGATGACAARACATTCAATTCCAGTTGCTAAACATAAGARATCTARAGARAA
GCAATTGAGTGAAGAGGATATTCATTCAATCCCCGTCGTTARGCGTARACAARACAGTGATAACAAAGATACARAACAGA
ACAAAGTTACTTCTAAAAAGAAGAAAACGCCTCAGTCAACTAAAAAAGTTGTAARAACCARAAAGCGTTCTARAAAG
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ATGAGAGATAAGAAAGGACCGGTAAATAAAAGAGTAGATTTTCTATCARATAAATTGAATARATATTCAATARGAAAATT
TACAGTTGGAACAGCATCTATTTTAATTGGCTCACTAATGTATTTGEGAACTCAACAAGAAGCAGAAGCAGCTGAARACA
ATATTGAGAATCCAACTACATTAAAAGATAATGTCCAATCAAAAGARGTGAAGATTGAAGAAGTAACAAACARRGACACT
GCACCACAAGGTGTAGAAGCTAAATCTGAAGTAACTTCAAACAAAGACACAATCGAACATGAAGCATCAGTAAAAGCTGA
AGATATATCAAAAAAGGAGGATACACCAAAAGAAGTAGCTAATGTTGCTGAAGTTCAGCCGARATCGTCAGTCACTCATA
ACGCAGAGGCACCTAAGGTTAGAAAAGCTCGTTCTGTTGATGAAGEGCTCTTTTGATATTACAAGAGATTCTAARAATGTA
GTTGAATCTACCCCAATTACAATTCAAGGTABRAGAACATTTTGAAGGTTACGGAAGTGTTGATATACARARAAACCCAAC
AGATTTAGGGGTATCAGAGGTAACCAGGTTTAATGTTGGTAATGAAAGTAATGGTTTGATAGGAGCTTTACAATTAAAAA

27/58

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)



WO 2006/032472 . PCT/EP2005/010184
‘:t‘gwe. pA ‘ 7

ATAAAATAGATTTTAGTAAGGATTTCAATTTTAAAGTTAGAGTGGCARATAACCATCAATCAAATACCACAGGTGCTGAT
GGTTGGGGGTTCTTATTTAGTARAGGAAATGCAGAAGAATATTTAACTAATGGTGGAATCCTTGGGGATAAAGGTCTGET
AAATTCAGGCGGATTTAAAATTGATACTGGATACATTTATACAAGTTCCATGGACAAAACTGAAAAGCAAGCTGGACAAG
GTTATAGAGGATACGGAGCTTTTGTGARARATGACAGTTCTGGTAATTCACARATGGTTGGAGAAAATATTGATARATCA
ARAACTAATTTTTTAAACTATGCGGACAATTCAACTAATACATCAGATGGAAAGTTTCATGGGCAACGTTTAAATGATGT
CATCTTAACTTATGTTGCTTCAACTGGTAAAATGAGAGCAGAATATGCTGGTAAARCTTGGCGAGACTTCAATAACAGATT
TAGGTTTATCTAAAAATCAGGCATATAATTTCTTAATTACATCTAGTCAAAGATGEGGGCCTTAATCAAGGGATARATGCA
AATGGCTGGATGAGAACTGACTTGAAAGGTTCAGAGTTTACTTTTACACCAGAAGCGCCAARAANCAATAACAGRATTAGA
AAADAAAGTTGAAGAGATTCCATTCARGAAAGAACGTAAATTTAATCCGGATTTAGCACCAGGGACAGARAAAGTAACAA
GAGAAGGACAAAAAGGTGAGAAGACAATAACAACACCAACACTAAAAAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGT
GAATCGAAAGAAGAGATCACAAAAGATCCGATTAARTGAATTAACAGAATACGGACCAGAAACGATAGCACCAGGTCATCG
AGACGAATTTGATCCGAAGTTACCAACAGGAGAGAAAGAAGAAGTTCCAGGTARACCAGGAATTAAGAATCCAGAAACAG
GAGACGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGTGTAACAAAATATGCGACCTGTAAAAGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGAA
ATTCCATTCGAGARAGAACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGAACAGAAARAGTAACAAGAGAAGGACARARAGG
TGAGAAGACAATAACGACACCAACACTAAAAAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAARGGTGAATCGAAAGAAGAGA
TCACAAAAGATCCGATTAATGAATTAACAGAATACGGACCTGAAACAATAGCGCCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCG
AAGTTACCAACAGGAGAGAAAGAAGAAGTTCCAGGTAAACCAGCGAATTAAGAATCCAGAAACAGGAGACGTAGTTAGACC
GCCGGTCGATAGCGTAACAAAATATGGACCTGTAAAAGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGAAATTCCATTCAAGARAAG
AACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGGACAGAARAAGTAACAAGAGAAGGACRAARAGGTGAGAAGACAATAACG
ACGCCAACACTAAAAAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGAAAGAAGARATCACAARAGATCCGAT
TAATGAATTAACAGAATACGGACCAGAAACGATAACACCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCGAACTTACCAACAGGAG
AGAAAGAGGAAGTTCCAGCGTAAACCAGGAATTAAGAATCCAGAAACAGCAGATGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGCGTA
ACARAATATGGACCTGTARAAGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGAAATTCCATTCGAGARAGAACGTAAATTTAATCC
TGATTTAGCACCAGGGACAGAAAAAGTAACAAGAGARGCACARAAAGGTGAGAAGACAATAACGACGCCAACACTAARAADD
ATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGAAAGAAGAAATCACAAAAGATCCAGTTAATGAATTAACAGAA
TTCGCTGGCGAGAAAATACCGCAAGGTCATAAAGATATCTTTGATCCARACTTACCAACAGATCAAACGGARARAGTACC
AGGTAAACCAGGAATCAAGAATCCAGACACAGGAARAAGTGATCCGAACAGCCAGTEGGATGATGTGATTAAACACGGACCAA
AAACGGGTACACCAGAAACAAAAACAGTAGAGATACCGTTTGAAACARAACGTGAGTTTAATCCAAAATTACAACCTGGT
GAAGAGCGAGTGAAACAAGAAGGACAACCAGGAAGTAAGACAATCACAACACCAATCACAGTGAACCCATTAACRGGTGA
AAAAGTTGGCGAGGGTCAACCAACAGAAGAGATCACAAAACAACCAGTAGATAAGATTGTAGAGTTCGGTGCGAGAGARAC
CAAAAGATCCAARAGGACCTGAAAACCCAGAGRAGCCGAGCAGACCAACTCATCCAAGTGEGCCCAGTAAATCCTAACAAT
CCAGGATTATCGAAAGACAGAGCAAAACCAAATGGCCCAGTTCATTCAATGGATAAAANTGATAAAGTTAAAAAATCTAA
AATTGCTAAAGAATCAGTAGCTAATCAAGAGAAAAAACGAGCAGAATTACCARAAACAGGTTTAGAAAGCACGCRAARAAG
GTTTGATCTTTAGTAGTATAATTGCGAATTGCTGGATTAATGTTATTGGCTCGTAGAAGARAGAATTAA
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ATGGGCAAACGTAGACAAGGTCCTATTAATARAAAAGTGGATTTTTTACCTAACAAATTARACAAGTATTCTATAAGAAA
ATTCACTGTTGGTACGGCCTCAATATTACTTGETTCGACACTTATTTTTGGAAGTAGTAGCCATGAAGCGARAGCTGCAG
AAGAAAAACAAGTTGATCCAATTACACAAGCTAATCARRATGATAGTAGTGAAAGATCACTTGAAAACACAAATCAACCT
ACTGTAAACAATGAAGCACCACAGATGTCTTCTACATTGCAAGCAGAAGAAGGAAGCAATGCAGAAGCACCGAATGTTCC
AACTATCAAAGCTAATTCAGATAATGATACACAAACACAATTTTCAGAAGCCCCTACAAGARATGACCTAGCTAGARAAG
AAGATATCCCTGCTGTTTCTARAAACGAGGAATTACAATCATCACAACCARACACTGACAGTAAAATAGAACCTACAACT
TCAGAACCTGTGAATTTAAATTATAGTTCTCCGTTTATGTCCTTATTAAGCATGCCTGCTGATAGTTCATCCAATAACAC
TAAAAATACAATAGATATACCGCCAACTACGGTTAAAGGTAGAGATAATTACGATTTTTACGGTAGAGTAGATATCCAAA
GTAATCCTACAGATTTARATGCGACAAATTTAACGAGATATAATTATGGACAGCCACCTGGTACAACAACAGCTGGTGCA
GTTCAATTTAAAAATCAAGTTAGTTTTGATAAAGATTTCGACTTTARACATTAGAGTAGCAAACAATCGTCAAAGTAATAC
AACTGGTGCAGATGGTTGGGGCTTTATGTTCAGCARGARAGATGGGGATGATTTCCTARAAAACGGTGGTATCTTACGTG
AAAARGGTACACCTAGTGCAGCTGGTTTCAGAATTGATACAGGATATTATAATAACGATCCATTAGATAARATACAGARA
CAAGCTGGTCAAGGCTATAGAGGGTATGGGACATTTGTTAAAAATGACTCCCAAGGTAATACT TCTABAGTAGGATCAGE
TACTCCATCAACAGATTTTCTTAACTACGCAGATAATACTACTAATGATTTAGATGGTAAATTCCATGGTCARARATTAA
ATAATGTTAATTTGAAATATAATGCTTCAAATCAAACTTTTACAGCTACT TATGCTGGTARAACTTGGACGGCTACGTTA
TCTGAATTAGGATTGAGTCCAACTGATAGTTACAATTTTTTAGTTACATCAAGTCAATATGGAAATGGTAATAGTGGTAC
ATACGCAGATGGCGTTATGAGAGCTGATTTAGATGGTGCARCATTGACATATACTCCTAARGCAGTCGATGGAGACCCAA
TTACATCAACTAAGGAAATACCATTTAATAAAARACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGARAAAGTCGTT
CAAARAGGTGAACCAGGAATTGAAACAACAACAACACCAACTTATGTCAATCCTAATACTGGAGAAAARGTAGGTGAAGG
CACACCTACAACRAAGATCACTAAACAACCAGTGGATGAAATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGACATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCGAAAGGTAGTCAAACAACGCAACCAGGTAAGCCAGGAGTTAAAAATCCTGATACA
GGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACARAATATGGTCCAGT TGATGGAGATCCGATTACGTCARCGGAAGA
AATTCCATTCGACAAGAAACGTGAATTCAATCCTGATTTAAAACCAGGTGAAGAGCGTGTTAAACAAARAGGTGAACCAG
GAACAAARACAATTACAACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGGGAAAAAGTTGGCGARGGTGAACCAACAGAARAR
ATAACARAACAACCAGTAGATGAAATCACAGAATATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATARGGATGAATTTGATCC
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GAACGCACCGAAAGGTAGCCAAGAGGACGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTARAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACAC
CACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATARA
AAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAGARAGTCGTTCARAARGGTGAACCAGGAACAAARNACAATTAC
AACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAABAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAANAATARCARARCAACCAG
TGGATGAARATCCTTCATTATGETGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCGAACGCACCGAAAGGT
AGCCAAGAGGACGTTCCAGGTARGCCAGGAGTTAARAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGT
GACBAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCCGATTACGTCAARCGGAAGAAATTCCATTCGACAAGARACGTGAATTCAATC
CTGATTTAAARACCAGGTGAAGAGCGTGTTARACARAAAGGTGAACCAGGAACAARARACAATTACAACACCAACAACTARG
AACCCATTAACAGGCGGAAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGARAAAGTAACAAAACAACCAGTGGATGAAATCGTTCA
TTATGCTGECGAAGAAATCAAGCCAGGCCATARGCGATGAATTTGATCCAARTGCACCGAAAGGTAGCCARAGARGACGTTC
CAGGTAAACCAGGAGTTAARBACCCTGATACAGGCGAAGTAGTTACTCCACCAGTGGATGATGTGACAARATATGGTCCA
GTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAAARACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGE
TACAGAGAAAGTCEGTTCAAAAAGGTGAACCAGGAACAARAACAATTACAACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAG
AAARAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAARARATARCAARACAACCAGTGGATGAGATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAA
ATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCGAACGCACCGAAAGGTAGTCARACAACGCAACCAGGTAAGCCAGGAGT
TAAARATCCTGATACAGECGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGA
TTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAAARACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAGAAAGTCGTT
CAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACGCCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAAAARGTTGGCGAAGG
TGAACCAACAGAAAAAATAACAAARACAACCAGTGGATGAGATTGTTCATTATGGTGGTGAACAAATACCACARGGTCATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCTGTAGATAGTAAAACTGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTAAAAATCCTGATACA
GETGAAGTTGTTACCCCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGCGTCCCGAARGTTGGTAATCCAATCACATCAACGGARGA
GATTCCATTTGATAAGAAACGTGTATTTAATCCTGATTTAAAACCAGGTGAAGAGCGCGTTARACARAAAGETGAACCAG
GAACAAAAACAATTACAACACCAATATTAGTTAATCCTATTACAGGAGARARAGTTGGCGAAGGTAAATCAACAGARAANA
GTCACTAAACAACCTATTGACGAAATTGTTGAGTATGGTCCAACAAAAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGARCCAGGTAA
ACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGETACGCCAGCAGARCCAGGTAAACCAGCGG
AACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAARACCAGCGGAACCAGGTARACCAGCGGAACCAGGT
ACGCCAGCAGARCCAGGTARACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGC
AGAACCAGGTAAMCCAGCGGAACCAGGTACGCCAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAACACAATCAG
GTGCACCAGAACAACCAAATAGATCAATGCATTCAACAGATAATAAAAATCAATTACCTGATACAGGTGAAAATCGTCAA
GCTAATGAGGGAACTTTAGTCEGATCTCTATTAGCAATTGTCGGATCATTGTTCATATTTGGTCGTCGTAAAARAGGTAA
TGAAAAATAA

SEQ ID NO:51 polynucleotide sequence
ATGAAGAAACTATATACATCTTATGGCACTTATGGATTTTTACATCAAATAAAAATCAATAACCCGACCCATCAACTATT
CCAATTTTCAGCATCAGATACTTCAGTTATTTTTGAAGAAACTGATGGTGAGACTGTTTTAARATCACCTTCAATATATG
AAGTTATTARAGAAATTGGTGAATTCAGTGAACATCATTTCTATTGTGCAATCTTCATTCCTTCAACAGAAGATCATGCA
TATCAACTTGAAAAGAAACTGATTAGTGTAGACGATAATTTCAGAAACTTTGGTGGCTTTAARAGCTATCGTTTGTTAAG
ACCTGCTAAAGGTACAACATATAAAATTTATTTCGGATTTGCTGATCGACATGCATACGAAGACTTTAAGCAATCTGATG
CCTTTAATGACCATTTTTCAARAGACGCATTAAGTCATTAC TTTGGTTCARGCGGACAACATTCAAGTTATTTTGAAAGA
TATCTATACCCAATAAAAGAATAG

SEQ ID NO:52 polynucleotide sequence
ATGTATTTATATACATCTTATGGGACTTACCAATTTTTARATCAAATTAAACTTARTCATCAAGAACGTAGTTTATTTCA
ATTTTCCACTAATGATTCCTCAATAATCTTAGAAGAGTCTGAGGGAAAATCAATCTTAAAACATCCTAGTGCATATCAAG
TGATTGATAGCACAGGTGAATTTAACGAACATCATTTTTATAGTGCTATTTTTGTCCCTACATCTGAAGATCATCGTCAA
CAGCTAGAGAAAAAATTATTACTCGTAGACGTACCTTTAAGAAATTTTGGTGGTTTTAAAAGCTATCGTTTATTAAAACC
CACTGAGGGGTCTACCTACAAAATTTACTTTGGTTTTGCAAATCGAACAGCATATGAAGATTTCAARGCTTCTGATATAT
TTAATGAAAACTTTTCAAAAGATGCATTGAGCCAATACTTTGGTGCTAGTGGTCAACATTCTAGCTACTTTGARAGATAT
TTATATCCAATAGAAGATCATTAA

SEQ ID NO:53 polynucleotide sequence

ATGATTAACAGGGATAATAAAAAGGCAATAACAAARAAGGGTATGATTTCARATCGCTTAAACARATTTTCGATTAGAAA
GTATACTGTAGGAACTGCATCGATTTTAGTAGGTACGACATTGATTTTTGGTCTAGGGAACCAAGARGCTARAGCTGCTG
AAAACACTAGTACAGAAAATGCGAAACAAGATGATGCAACGACTAGTGATAATAARGAAGTAGTGTCGGARACTGARAAT
AATTCGACAACAGAAAATGATTCAACARATCCAATTAAGAAAGARACAAATACTGATTCACAACCAGARGCTARAGAAGA
ATCABCTACATCAAGTACTCAACAACAGCAAAATAACGTTACAGCTACAACTGAAACTAAGCCTCAAAACATTGAAANAG
AAAATGTTAAACCTTCAACTGATAAAACTGCGACAGAAGATACATCTGTTATTTTAGAAGAGAAGARAGCACCARATTAT
ACAAATAACGATGTAACTACAAAACCATCTACAAGTGAAATTCAAACAAAACCAACTACACCTCAAGAATCTACAAATAT
TGAAAATTCACAACCGCAACCAACGCCTTCARAAGTAGACAATCAAGTTACAGATGCAACTAATCCAARAGAACCAGTAA
ATGTGTCAAAAGAAGAACTTAAAAATAATCCTGAGAAATTAAAAGAATTAGTTAGAAATGATAACAATACAGATCGTTCA
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ACTAAACCAGTTGCTACAGCTCCAACAAGTGTTGCACCAARACGATTAAATGCGAAAATGCGTTTTGCAGTTGCACAACC
AGCAGCAGTTGCTTCAAATAATGTAAATGACTTAATTACAGTTACGAAARCAGACGATCAARGTTGGCGATGGTARAGATA
ATGTGGCAGCAGCGCATGACGGTAAAGATATTGAATATGATACAGAGTTTACAATTGACRATAAAGTCAARAAAAGGCGAT
ACAATGACGATTAATTATGATAAGAATGTAATTCCTTCGGATTTAACAGATAAARATGATCCTATCGATATTACTGATCC
ATCAGGAGAGGTCATTGCCAAAGGAACATTTGATAAAGCGACTAAGCARAATCACATATACATTTACAGATTATGTAGATA
AATATGAAGATATAAAAGCACGTTTAACTTTATACTCATATATTGATAAGCAAGCAGTACCTAATGAARACTAGTTTGAAT
TTAACGTTTGCAACAGCAGGTAAAGAAACTAGCCAAAACGTTTCTGTTGATTATCAAGACCCAATGGTTCATGETEATTC
AAACATTCAATCTATCTTTACAAAGTTAGATGAAAACAAACAAACTATTGAACAACAAATTTATGTTAATCCTTTGAARA
AAACAGCAACTAACACTAAAGTTGATATAGCTGGTAGTCAAGTAGATGATTATGCGAAATATTAAACTAGGAAATGGTAGT
ACCATTATTGACCAAAATACAGAAATAARAGTTTATAAAGTTAACCCTAATCAACAATTGCCTCAAAGTAATAGAATCTA
TGATTTTAGTCAATACGAAGATGTAACAAGTCAATTTGATAATAAAAAATCATTTAGTAATAATGTAGCAACATTGGATT
TTGGTGATATTAATTCAGCCTATATTATCAAAGTTGTTAGTAAATATACACCTACATCAGATGECGAACTAGATATTGCT
CAAGGTACTAGTATGAGAACAACTGATAAATATGGTTATTATAATTATGCAGGATATTCARACTTCATCGTAACTTCTAA
TGACACTGGCGGTCGGCGACGGTACTGTTAAACCTGAAGAAAAGTTATACAAAATTGGTGACTATGTATGGGAAGACGTTGC
ATARAGACGGTGTCCAAGGTACAGATTCGAARGAAAAGCCAATGGCAAACGTTTTAGTTACATTAACTTACCCGGACGAT
ACTACAAAATCAGTAAGAACAGATGCTAACGGTCATTATGAATTCGGTGGTTTGAAAGACGGAGAAACTTATACAGTTAA
ATTCGARACGCCAGCTGGATATCTTCCAACAAAAGTARATGGAACAACTGATGGTGARAAAGACTCAAATGGTAGTTCTA
TAACTGTTAAAATTAATGGTAAAGATGATATGTCTTTAGACACTGGTTTTTATAAAGAACCTARATATAATCTTGGTGAC
TATGTATGGGAAGATACAAATAAAGATGGTATCCAAGATGCTAATGAACCTGGTATCAAAGATGTTAAGGTTACATTARA
AGATAGTACTGGAAAAGTTATTGGTACAACTACTACTGATCGCCTCGGGTAAATATARATTTACAGATTTAGATAATGGTA
ACTATACAGTAGAATTTGAAACACCAGCAGGTTACACGCCAACGGTTARAAATACTACAGCTGAAGATAAAGATTCTAAT
GGTTTAACAACAACAGGTGTCATTARAGATGCAGATAATATGACATTAGACAGTGGTTTCTATAAAACACCAARATACAG
TTTAGGTGATTATGTTTGGTACCGACAGTAATAAAGACGGTAARAACAAGATTCAACTGAAAAAGGTATCARAGATGTTAAAG
TTACTTTATTAAATGAAAAAGGCGAAGTAATTGGAACAACTAAAACAGATGAAAATGEGTARATATCGTTTCGATAATTTA
GATAGCGGTAAATACAAAGTTATTTTTGAAAAGCCTGCTEGGCTTAACACAAACAGTTACARATACAACTGAAGATGATAA
AGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGACGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCATACTTGATAACGGATACTTCGAAGAAG
ATACATCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGA
CTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATT
CAGACAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGATTCGGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCCGACTCAGA
CTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCGGACTCGGATGCAGGAAAACATACACCTGTTAAACCAATGAGTACTA
CTARAGACCATCACAATAAAGCARAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAATAACGGCTCARATAACGCAACGTTATTT
GGTGGATTATTTGCAGCATTAGGTTCATTATTGTTATTCGGTCGTCGCAAAAAACAAARCAAATAA
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SEQ ID NO:54 polynucleotide sequence

ATGATTAATAAAAAAAATAATTTACTAACTAAAAAGAAACCTATAGCAAATAAATCCAATARATATGCAATTAGARAATT
CACAGTAGGTACAGCGTCTATTGTAATAGGTGCAACATTATTGTTTGETTTAGGTCATAATGAGGCCARAGCCGAGGAGA
ATTCAGTACARGACGTTAAAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGCAATGATCAGTCTAGTGATGAAGAAAAG
AATGATGTGATCAATAATAATCAGTCAATAAACACCGACGATAATAACCAAATAATTAARAAAGAAGAAACGAATAACTA
CGATGGCATAGAAAAACGCTCAGAAGATAGAACAGAGTCAACAACARATGTAGATGAAAACGAAGCAACATTTTTACAAA
AGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTAAAAGAATCCTCATCAGTCGAATCCTCAAATTCATCAATT
GATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATAAATAGAGAAGAATCTGTTCAAACAAGTGATAATGTAGAAGATTCACA
CGTATCAGATTTTGCTAACTCTAAAATARAAGAGAGTAACACTGAATCTGGTAAAGAAGAGARTACTATAGAGCAACCTA
ATARAGTAAAAGAAGATTCAACAACAAGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATAGATGAAAAAATTTCAAATCAAGATGAG
TTATTAAATTTACCAATARATGAATATGAARATAAGGCTAGACCATTATCTACAACATCTGCCCAACCATCGATTARACG
TGTAACCGTAAATCAATTAGCGGCGGAACAAGGTTCGAATGTTAATCATTTAATTARAGTTACTGATCAAAGTATTACTG
AAGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTAAAGCACATGATGCTGAAARCTTAATCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGAT
GATAAGGTGAAATCTGGTGATACGATGACAGTGGATATAGATAAGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTAC
AATACCAAAAATAAAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACARARATAAACARATCACCTATA
CTTTTACAGATTATGTAGATAAGTATGAAAATATTAAAGCACACCTTAAATTARCGTCATACATTGATAAATCAAAGGTT
CCAAATAATAATACCAAGTTAGATGTAGAATATAAAACGGCCCTTTCATCAGTAAATAAAACAATTACGGTTGAATATCA
AAGACCTAACGAAAATCGEACTGCTAACCTTCAAAGTATGTTTACAAACATAGATACGAAARATCATACAGTTGAGCAAA
CGATTTATATTAACCCTCTTCGTTATTCAGCCAAGGAAACAAATGTAAATATTTCAGGGAATGGTGATGARGGTTCAACA
ATTATAGACGATAGCACAATAATTAAAGTTTATAAGGTTGGAGATAATCARAATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGA
TTACAGTGAATATGAAGATGTCACAAATGATGATTATGCCCAATTAGGAAATAATAATGATGTGAATATTAATTTTGGTA
ATATAGATTCACCATATATTATTAAAGTTATTAGTAAATATGACCCTAATAAGGATGATTACACGACTATACAGCARACT
GTGACAATGCAGACGACTATARATGAGTATACTGGTGAGT TTAGAACAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTAC
AAGTTCAGGTCAAGGACARGGTGACTTGCCTCCTGAAARAACTTATARAATCGGAGATTACGTATGGGARGATGTAGATA
AAGATGGTATTCARAATACAAATGATAATGAAAARCCGCTTAGTAATGTATTGGTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACT
TCAAAATCAGTCAGAACAGATGAAGATGGGAAATATCAATTTGATGGATTGAAAAACGGATTGACTTATAAAATTACATT
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CGAAACACCTGAAGGATATACGCCGACGCTTAAACATTCAGGAACARATCCTGCACTAGACTCAGAAGCTAATTCTGTAT
GGGTAACTATTAATGGACRAGACGATATGACCGATTGATAGTGGATTTTATCAAACACCTAARATACAGCTTAGGGAACTAT
GTATGGTATGACACTAATAAAGATGGTATTCAAGGTGATGATGAAAARGGAATCTCTGGAGTTAAAGTGACGTTAAAAGA
TGAAAACGGAAATATCATTAGTACAACTACARCCGATGAAAATGGAAAGTATCAATTTGATAATTTARAATAGTGEETAATT
ATATTGTTCATTTTGATARACCTTCAGGTATGACTCAAACAACAACAGATTCTGGTGATGATGACGAACAGGATGCTGAT
GGGGAAGAAGTTCATGTAACAATTACTGATCATGATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAATCGGATTC
CGATAGTGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAG
ATTCAGACAGCGACTCGGATTCTGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGAC
AGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTC
AGATTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAG
ACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCGATAGCGAC
TCAGACTCGGATAGTGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCGGATTCCGATAGTGATTCAGACTC
AGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAACGACTCAGATTTAGGCAATAGCTCAGATAAGAGTACAA
AAGATAAATTACCTGATACAGGAGCTAATCARGATTATGGCTCTAAAGGCACGTTACTTGGAACTCTGTTTGCAGGTTTA
GGAGCGTTATTATTAGGGAAACGTCGCAAAAATAGAAAARATARRAATTAA

SEQ ID NO:55 polynucleotide sequence
ATGTCTAATAATTTTAAAGATGACTTTGAAAAAAATCGTCARTCGATAGACACARATTCACATCAAGACCATACGGARGA
TGTTGAAAAAGACCAATCAGAATTAGAACATCAGGATACAATAGAGAATACGGAGCAACAGTTTCCGCCARGARATGCCC
AAAGAAGAAAAAGACGCCGTGATTTAGCAACGAATCATAATAAACAAGTTCACAATGARTCACAAACATCTGAAGACAAT
GTTCAAAATGAGGCTGGCACAATAGATGATCGTCARGTCGAATCATCACACAGTACTGAAAGTCARGAACCTAGCCATCA
AGACAGTACACCTCAACATGAAGAGGAATATTATAATAAGAATGCTTTTGCAATGGATARATCACATCCAGARCCAATCGE
AAGACAATGATAAACACGAGACTATTAAAGATGCAGAAAATAACACTGAGCATTCAACAGTTTCTGATAAGAGTATAGCT
GAACAATCTCAGCAACCTAAACCATATTTTGCAACAGETGCTARCCAAGCARATACATCARAAGATAAACATGATGATGT
ARCTGTTAAGCAAGACAAAGATGAATCTARAGATCATCATAGTGGTAAAAAAGGCGCAGCAATTGEGTGCTGEGARCAGCGG
GTGTTGCAGATGCAGCTGETGCAATGGETGTTTCTAAAGCTAAGAAACATTCARATGACGCTCAAAACAARAGTAATTCT
GACARGTCGAATAACTCGACTGAGGATARAGCGTCTCAAGATAAGTC TAAAGATCATCATAATGGCAAAAAAGGTGCAGC
GATCGGTGCTGGAACAGCAGGTTTGGCTGCAGGCGCAGCAAGTAAAAGTGCTTCTGCCGCTTCAAAACCACATGCCTCTA
ATAATGCAAGCCAAAACCATGATGAACATGACAATCATCGACAGAGATARAGAACGTARARARGGTCGGCATGGCCARAGTA
TTGTTACCATTAATTGCAGCTGTACTAATTATCGGTGCATTAGCGATAT TTGGAGGCATGGCATTAAACAATCATAATAR
TGGTACAAARGAAAATAAAATCGCGAATACAAATAAAAATAATGCTGATGAAAGTAAAGACAAAGACACATCTAAAGACG
CTTCTAAAGATAAATCAAAATCTACAGACAGTGATAARATCAAAAGAGGATCAAGACARAGCGACTAAAGATGARTCTGAT
AATGATCAAAACAACGCTAATCAAGCGAACAATCAAGCACAAAATAATCARAATCAACARCARGCTAATCARAATCAACA
ACAGCAACAACAACGTCAAGGTGGTGGCCAAAGACATACAGTGAATGGTCAAGAAAACTTATACCGTATCGCAATTCAAT
ACTACGGTTCAGGTTCACCGGAAAATGTTGAARAAATTAGACGTGCCAATGEGTTTAAGTGEGTAACAATATTAGABACGGT
CAACARATCGTTATTCCATAA

SEQ ID NO:56 polynucleotide sequence
GTGATTGAATTAATTAAAATGGAAGGGATGATAGTTGTGTCTAATAATAAT TTTARAGATGATTTCGAARAGAATCGTCA
ATCTATTAATCCAGACGAACAGCAAACAGAATTARARGAAGATGATARAACAAATGAARATAAARAAGAAGCTGACTCTC
AAAACAGTTTATCTAATAACTCAAATCAACAATTTCCTCCGAGAAATGCCCAACGACGAAAAAGACGTAGAGAGACAGCA
ACTAATCAAAGCAAACAACAAGACGACARACATCAAAAARATAGTGACGCTAAAACTACAGAAGGTTCATTAGATGACCG
TTATGACGAAGCACAGTTACAGCARCAACATGATAAATCGCAACAACARAATARAACTGARAAACAATCACAAGATAATA
GAATGAAAGATGGAAAAGATGCAGCTATTGTAAATGGAACATCTGAGTCACCAGAACATAAATCAAAATCAACACAAAAT
AGACCCGGCCCTAAAGCTCAACAACAAAAGCGTAAATCAGAAAGTACGCAATCAAAACCGTCAACAAACAARGATAARAR
AGCAGCTACAGGTGCTGGAATAGCTGGTGCAGCTGETGTIGCTGGTGCAGCAGAAACATCCARACGTCATCATAATAAAR
AAGATARACAAGATTCTAAACACTCAAACCATGAGAATGACGAAAAATCTGTTAAAAATGATGACCARAAGCAATCTAAR
AAAGGCAAAAAAGCAGCAGTCGGTGCTGGCGCAGCTGCAGGAGTTGETGCEGCTGETGTTGCGCATCATAATAATCAARA
TARACATCATAATGAGGAAAARAATTCTAATCARAACAATCAGTACAATGACCAATCAGAAGGTAAGAAAAAAGGTGGTT
TCATGAAAATCTTGTTACCACTTATAGCAGCCATTCTTATTCTAGGTGCAATAGCAATATTCGGTGGTATGGCTCTARAT
AATCACAACGATAGTAAAAGTGATGACCAAAABATAGCGAATCAARGTAAGAARGACTCAGATARAAAAGATGGTGCGCA
ATCCGAAGATAACARAGACAAAAAATCTGATAGTAACAAAGACAAARAATCTGATTCTGATAAGAACGCAGATGATGACT
CTGATAATAGTTCCTCAAATCCTAACGCTACTTCAACTAATAATAACGATAATGTAGCCAATAATAACTCARATTATACA
AACCAAAATCAACAAGATAATGCAAACCARAATAGCAATAATCAACAGGCAACTCAAGGTCAACAATCACATACAGTATA
CGGTCAAGARAAACTTATATCGTATCGCCATACAATATTATGGAGAAGGAACTCAAGCTAACGTAGATARAATTAAACGTG
CGAATGGATTAAGCAGTAATAATATTCATAATGGTCAAACATTAGTTATTCCTCAATAA

SEQ ID NO:57 polynucleotide sequence
ATGAARAATAAATTGATAGCAAAATCTTTATTAACAATAGCGGCAATTGGTATTACTACAACTACAATTGCGTCAACAGC
AGATGCGAGCGAAGGATACGGTCCAAGAGARRAGAAACCAGTGAGTATTAATCACAATATCGTAGAGTACAATGATGGTA
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CTTTTAAATATCAATCTAGACCAAAATTTAACTCAACACCTAAATATATTARATTCARACATGACTATAATATTTTAGAA
TTTAACGATGGTACATTCGAATATGGTGCACGTCCACAATTTAATARACCAGCAGCGAAAACTGATGCAACTATTAAAARD
AGAACAAAAATTGATTCAAGCTCARAATCTTGTGAGAGAATTTGAAAARACACATACTGTCAGTGCACACAGAAAAGCAC
AAAAGGCAGTCAACTTAGTTTCGTTTGAATACAARAGTGAAGAAAATGGTCTTACAAGAGCGAATTGATAATGTATTAAAA
CAAGGATTAGTGAGATAA

SEQ ID NO:58 polynucleotide sequence

ATGAAAACACGTATAGTCAGCTCAGTAACAACAACACTATTGCTAGGTTCCATATTAATGARATCCTGTCGCTAATGCCGC
AGATTCTGATATTAATATTAAAACCGGTACTACAGATATTGGAAGCARTACTACAGTAAAAACAGGTGATTTAGTCACTT
ATGATAAAGAAAATGGCATGCACARAAAAGTATTTTATAGTTTTATCGATGATAAAAATCACAATAAAAAACTGCTAGTT
ATTAGAACGAAAGGTACCATTGCTGGTCAATATAGAGTTTATAGCGAAGAAGGTGCTAACAARAGTGGTT TAGCCTGGCC
TTCAGCCTTTAAGGTACAGTTGCAACTACCTGATAATGAAGTAGCTCAAATATCTGATTACTATCCAAGAAATTCGATTG
ATACAAAAGAGTATATGAGTACTTTAACT TATGGATTCAACGGTAATGTTACTGGTGATGATACAGGAAAAATTGGCGGC
CTTATTGGTGCARATGTTTCGATTGGTCATACACTGARATATGTTCAACCTGATTTCARAACAATTTTAGAGAGCCCAAC
TGATAAAAAAGTAGGCTGGAAAGTGATATTTAACAATATGGTGAATCARAATTGGGGACCATATGATAGAGATTCTTGGA
ACCCGGTATATGGCAATCAACTTTTCATGAAAACTAGARATGGT TCTATGAAAGCAGCAGAGAACTTCCTTGATCCTAAC
AAAGCAAGTTCTCTATTATCTTCAGGETTTTCACCAGACTTCGCTACAGT TATTACTATGGATAGAAAAGCATCCAAACA
ACAAACAAATATAGATGTAATATACGAACGAGTTCGTGATGACTACCAATTGCATTGGACTTCAACAAATTGGARAGGTA
CCAATACTAAAGATAAATGGACAGATCGTTCTTCAGAAAGATATAAAATCGATTGGGAAAAAGAAGAAATGACAAATTAA

SEQ ID NO:59 polynucleotide sequence
ATACACATGAAAAATAAATATATCTCGAAGTTGCTAGTTGGGGCAGCAACAATTACT TTAGCTACAATGATTTCAAATGG
GGAAGCAAAAGCGAGTGAAAACACGCAACAAACTTCARCTAAGCACCAAACAACTCAAAACAACTACGTAACAGATCAAC
AAARAGCTTTTTATCAAGTATTACATCTAAAAGGTATCACAGAAGAACAACGTAACCAATACATCAAAACATTACGCGAA
CACCCAGAACGTGCACAAGAAGTATTCTCTGAATCACTTAAAGACAGCAAGAACCCAGACCGACGTGTTGCACAACAARR
CGCTTTTTACAATGTTCTTAAAAATGATAACTTAACTGAACAAGAARAAAATAATTACATTGCACAAATTAAAGAAARCC
CTGATAGAAGCCAACAAGTTTGGGTAGAATCAGTACAATCTTCTAAAGCTAAAGAACGTCARAATATTGAAAATGCGGAT
AARGCAATTAAAGATTTCCAAGATAACARAGCACCACACGATAAATCAGCAGCATATGAAGCTAACTCAAAATTACCTAA
AGATTTACGCGATAAAAATAACCGCTTTGTAGAAAAAGTTTCAATTGAAAAAGCAATCGTTCGTCATGATGAGCGTGTGA
AATCAGCAAATGATGCAATCTCAAAATTAAATGAAAARGATTCAATTGAAARCAGACGTTTAGCACAACGTGAAGTTAAC
AAAGCACCTATGGATGTARAAGAGCATTTACAGAAACAATTAGACGCATTAGTAGCTCARAAAGATGCTGARAAGAARGT
GGCGCCAAAAGTTGAGGCTCCTCAAATTCAATCACCACAAATTGAARAACCTARAGCAGAATCACCAARAGTTGAAGTCC
CTCAATCTAAATTATTAGGTTACTACCAATCATTARAAGATTCATTTAACTATGGTTACAAGTATTTAACAGATACTTAT
ARAAGCTATAAAGAAAAARTATGATACAGCAAAGTACTACTATAATACGTACTATARATACAAAGGTGCGATTGATCAAAC
AGTATTAACAGTACTAGGTAGTGGTTCTAAATCTTACATCCAACCATTGAAAGTTGATGATAAARACGGCTACTTAGCTA
AATCATATGCACAAGTAAGARACTATGTAACTGAGTCAATCAATACTGGTAAAGTATTATATACTTTCTACCAARACCCA
ACATTAGTAAAAACAGCTATTAAAGCTCAAGAAACTGCATCATCAATCAAAAATACATTAAGTAATTTATTATCATTCTG
GARAATAR

SEQ ID NO:60 polynucleotide sequence
ATGACAAARACATTATTTAAACAGTAAGTATCAATCAGAACAACGTTCATCAGCTATGAAAAAGATTACAATGGGTACAGC
ATCTATCATTTTAGGTTCCCTTGTATACATAGEGCGCAGACAGCCAACAAGTCAATGCGGCAACAGAAGCTACGAACGCAA
CTAATAATCAAAGCACACAAGTTTCTCAAGCAACATCACAACCAATTAATTTCCARGTGCAAAAAGATGGCTCTTCAGAG
AAGTCACACATGGATGACTATATGCAACACCCTGGTAAAGTAATTAAACAARATAATAAATATTATTTCCAAACCGTGTT
AAACAATGCATCATTCTGGAAAGAATACARATTTTACAATGCAAACAATCAAGAATTAGCAACAACTGTTGTTAACGATA
ATAAAARAGCGGATACTAGAACAATCAATGTTGCAGTTGAACCTGGATATAAGAGCTTAACTACTAAAGTACATATTGTC
GTGCCACAAATTAATTACAATCATAGATATACTACGCATTTGGAATTTGAAAAAGCAATTCCTACATTAGCTGACGCAGC
AARACCARACAATGTTAAACCGGTTCAACCAAAACCAGCTCAACCTAAAACACCTACTGAGCAAACTARACCAGTTCAAC
CTAAAGTTGAAAAAGTTAAACCTACTGTAACTACAACAAGCAAAGTTGAARGACAATCACTCTACTAAAGT TGTAAGTACT
GACACAACAAAAGATCARACTAAAACACAARACTGCTCATACAGTTAAAACAGCACAAACTGCTCAAGAACAAAATAAAGT
TCAAACACCTGTTAAAGATGTTGCAACAGCGAAATCTGARAGCAACAATCAAGCTATARGTGATAATARATCACAACAAA
CTAACAAAGTTACARAACATAACGAAACGCCTAAACAAGCATCTAAAGCTAAAGAATTACCAAAAACTGGTTTAACTTCA
GTTGATAACTTTATTAGCACAGTTGCCTTCGCAACACTTGCCCTTTTAGGTTCATTATCTTTATTACTTTTCAAAAGARR
AGAATCTAARATAA

SEQ ID NO:61 polynucleotide sequence

ATGAACAAACAGCAAAAAGAATTTAAATCATTTTATTCAATTAGAAAGTCATCACTAGGCGTTGCATCTGTAGCGATTAG
TACACTTTTATTATTAATGTCAAATGGCGARGCACAAGCAGCAGCTGAAGAAACAGGTGGTACARATACAGAAGCACAAC
CAAAAACTGAAGCAGTTGCARGTCCAACARCAACATCTGARAAAGCTCCAGAAACTARACCAGTAGCTAATGCTGTCTCA
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GTATCTAATAAAGAAGTTGAGGCCCCTACTTCTGAAACAARAGAAGCTARAAGAAGTTARAGAAGTTARAGCCCCTAAGGA
AACAAAAGCAGTTAAACCAGCAGCAAAAGCCACTAACARATACATATCCTATTTTGAATCAGGARCTTAGAGAARGCGATTA
AAAACCCTGCAATAARAGATAAAGATCATAGCGCACCAAACTCTCGTCCAATTGATTTTGAARTGAAAAARGAAAATGGT
GAGCAACAATTTTATCATTATGCCAGCTCTGTTAAACCTGCTAGAGTTATTTTCACTGATTCAAAACCAGAAATTGAATT
AGGATTACAATCAGETCAATTTTGGAGAAAATTTGAAGTTTATGARGGTGACAAAAAGTTGCCAATTARAATTAGTATCAT
ACGATACTGTTABRAGATTACGCTTACATTCGCTTCTCTGTTTCAAATGGAACAARAGCCGTTAARATTGTAAGTTCAACT
CACTTCAATAACAAAGAAGAAAAATACGATTACACATTAATGGAATTCAGCACAACCAATTTATAACAGTGCAGATAAATT
CAAAACTGAAGAAGATTATABRAGCTGAAAAATTATTAGCGCCATATAAARAAGCGAAARCACTAGARAGACAAGTTTATG
AATTAAATAABATTCAAGATAAACTTCCTGARAAATTAAAGGCTGAGTACAAGAAGAAATTAGAGGATACARAGAARGCT
TTAGATGAGCAAGTGAAATCAGCTATTACTGAATTCCAARATGTACAACCAACAAATGAAAAAATGACTGATTTACAAGA
TACAAAATATGTTGTTTATGAAAGTGT TGAGAATAACGAATCTATGATGGATACTTTTGTTARACACCCTATTAAAACAG
GTATGCTTAACGGCAAARAATATATGETCATGGAAACTACTAATGACCGATTACTGCGAARGATTTCATGEGTTGAAGGTCAA
CGTGTTAGAACTATAAGCAARGATGCTAAAAATAATACTAGAACAATTATTTTCCCATATGTTGAAGGTAAAACTCTATA
TCATGCTATCGTTAAAGTTCACGTAAARACCATTGATTATGATGGACRATACCATGTCAGAATCGTTGATAAAGAAGCAT
TTACAAAAGCCAATACCGATARATCTAACARARRAGARCAACAAGATAACTCAGCTAAGAAGGARGCTACTCCAGCTACG
CCTAGCARACCAACACCATCACCTGTTGAAARAGAATCACARAAACARGACAGCCAAAANGATGACAATAAACAATTACC
AAGTGTTGAAAAAGARAATGACGCATCTAGTGAGTCAGGTARAGACAAAACGCCTGCTACAAARCCAACTAAAGGTGAAG
TAGAATCAAGTAGTACAACTCCAACTAAGGTAGTATCTACGACTCAAAATGTTGCAAAACCAACAACTGCTTCATCAAAA
ACBACAAAAGATGTTGTTCAAACTTCAGCAGGTTCTAGCGAAGCAARAAGATAGTGCTCCATTACAAAAAGCAAACATTAA
ABACACAAATGATGGACACACTCARAGCCAARAACAATARAAATACACAAGAAAATAAAGCAAAATCATTACCACAAACTG
GTGAAGAATCAAATAAAGATATGACATTACCATTAATGGCATTACTAGCTTTAAGTAGCATCGTTGCATTCGTATTACCT
AGAAAACGTAAARACTAA

SEQ ID NO:62 polynucleotide sequence
ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAAATAGARAAGGCATGATACCAAATCGATTAAACARATTTTCGATARGAAAGTATTC
TGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATTTTTGGGTTAAGTGGTCATGARGCTAAAGCGGCAGAACATA
CGAATGGAGAATTAAATCAATCAAARAATGAAACGACAGCCCCARGTGAGAATARAACAACTGARARAGTTGATAGTCGT
CAACTARAAGACAATACGCAAACTGCAACTGCAGATCAGCCTAAAGTGACAATGAGTGATAGTGCAACAGTTAAAGAAAC
TAGTAGTAACATGCAATCACCACAAAACGCTACAGCTAGTCAATCTACTACACAARCTAGCAATGTAACAACAAATGATA
AATCATCAACTACATATAGTAATGAAACTGATAARAGTAATTTAACACAAGCARAARACGTTTCAACTACACCTARAACA
ACGACTATTAAACAAAGAGCTTTAAATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAACARGGAACAAATGTTAATGA
TAAAGTACATTTTACGAACATTGATATTGCGATTGATAAAGGACATGTTAATAAAACAACAGGAAATACTGAATTTTGGG
CAACTTCAAGTGATGTTTTAAAATTARAAGCGAATTACACAATCGATGATTCTGTTARAAGAGGGCGATACATTTACTTTT
AAATATGGTCAATATTTCCGETCCAGGTTCTGTARGATTACCTTCACAAACTCAARATTTATATAATGCCCAAGGTAATAT
TATTGCAAAAGGTATTTACGATAGTAAAACAAATACAACAACGTATACTTTTACGAATTATGTAGATCAATACACAAATG
TTAGCGCTAGCTTTGAACAAGTCGCATTTGCGAAACGTGAAAATGCAACAACTGATAARACTGCTTATARAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGTAAAGATGTCATTGTCGATTATGGTAATCAARAAGGTCAACAACTTATTTCGAGTAC
AAATTATATTAATAATGAAGATTTGTCACGTAATATGACTGTTTATGTAAATCAACCTAAAAAGACCTATACAAAAGAAA
CATTTGTAACAAATTTAACTGGTTATAAATTTAATCCAGATGCTAAAAACTTCAAAATTTACGAAGTGACAGATCAAAAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCAGATACTTCARAACTTAAAGATGTTACTGGTCAATTCGATGTTATTTATAGTARTGA
TAATAAGACGGCGACAGTAGATTTATTGAATGGTCAATCTAGTAGTGATAAACAGTACATCATTCAACAAGTTGCTTATC
CAGATAATAGTTCAACAGATAATGGGARAATTGATTATACTTTAGAAACACAAAATGGAARAAGTAGTTGGTCAAACAGT
TATTCARATGTGAATGGCTCATCAACTGCAAATGGCGACCAAAAGAAATATAATCTAGGTGACTATGTATGGGAAGATAC
ABATARAGATGGTAAACAAGATGCCAATGARAAAGGGATTARAGGTGTTTATGTCATTCTTAAAGATAGTAACGGTAARG
ARTTAGATCGTACGACAACAGATGAAAATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTARGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCAAATGCAGGTACAGATGATGCTGTAGATTCTGATGGACTAACTACAAC
AGGTGTCATTAAAGACGCTGACAACATGACATTAGATAGTGGATTCTACAAAACACCAAAATATAGTTTAGGTGATTATG
TTTGGTACGACAGTAATARAGATGGTAAACAAGATTCGACTGARAARGGAATTARAGGTGTTARAGTTACTTTGCAAAAC
GAAAAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGARAATGGTARATACCGCTTTGATAATTTAGATAGTGGTAAATA
CAAAGTTATCTTTGAAAAGCCTGCTGGTTTAACTCAAACAGGTACAAATACAACTGAAGATGATARAGATGCCGATGATG
GCGAAGTTGATGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCACACTTGATAATGGCTACTACGAAGAAGAAACATCAGATAGT
GACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGTGATTCAGATTCGGACAGCGACTCAGATTCAGACAGCGAAT
CAGATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGC
GACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAACGACTCAGA
TTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATA
GCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTAAACATACTCCGACTAAACCAATGAGTACGGTTAA
AGATCAGCATAARACAGCTAAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAATAATAATTCAAATAATGGCACATTATTCGGTG
GATTATTCGCGGCATTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTAAAAAACAARATARATAR
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SEQ ID NO:63 polynucleotide sequence
ATGAATATGAAGAAAAAAGAARARACACGCAATTCGGAAAAAATCGATTGGCGTGEGCTTCAGTGCTTGTAGGTACGTTAAT
CGGTTTTGGACTACTCAGCAGTAAAGAAGCAGATGCAAGTGARAATAGTGTTACGCAATCTGATAGCGCARGTAACGARA
GCAAARGTAATGATTCAAGTAGCGTTAGTGCTGCACCTARAACAGACGACACAARCGTGAGTGATACTAARACATCGTCA
AACACTAATAATGGCGAAACGAGTGTGGCGCARAATCCAGCACAACAGGARACGACACAATCATCATCAACAAATGCAAC
TACGGARGAAACGCCGGTAACTGGTGAAGCTACTACTACGACAACGAATCARGCTAATACACCGGCAACAACTCAATCAA
GCAATACAAATGCGGAGGAATTAGTGAATCARACAAGTAATGARACGACTTCTAATGATACTAATACAGTATCATCTGTA
AATTCACCTCAAAATTCTACAAATGCGGAAAATGTTTCAACAACGCARGATACTTCAACTGAAGCAACACCTTCARACAA
TGAATCAGCTCCACAGAATACAGATGCAAGTAATAAAGATGTAGTTAGTCAAGCGGTTAATCCAAGTACGCCTAGAATGA
GRGCATTTAGITTAGCGGCAGTAGCTGCAGATGCACCGGCAGCTGGCACAGATATTACGAATCAGT TGACAGATGTGAAA
GTTACTATTGACTCTGGTACGACTGTGTATCCGCACCAAGCAGGTTATGTCAAACTGARTTATGGTTTTTCAGTGCCTAA
TTCTGCTGTTAARGGTGACACATTCAAAATAACTGTACCTARAGAATTAAACTTARATGGTGTAACTTCAACTGCTAAAG
TGCCACCAATTATGGCTGGAGATCAAGTATTGGCAAATGGTGTAATCGATAGTGATGGTAATGTTATTTATACATTTACA
GACTATGTTGATAATAAAGARAATGTAACAGCTAATATTACTATGCCAGCTTATATTGACCCTGAAAATGTTACAAAGAC
AGGTAATGTGACATTGACAACTGGCATAGGAACCAATACTGCTAGTAAGACAGTATTAATCCACTATGAGAAATATGGAC
AATTCCATAATTTATCAATTAAAGGTACGATTGATCAAATCGATARAACAAATAATACGTATCGCCARACAATTTATGTC
AATCCAAGCGGAGATAACGTTGTGTTACCTGCCTTAACAGGTAATTTAATTCCTAATACAAAGAGTAATGCGTTAATAGA
TGCAAAARACACTGATATTAAAGT TTATAGAGTCGATAATGCTAATGATTTATCTGAAAGTTATTATGTGAATCCTAGCE
ATTTTGAAGATGTAACTAATCAAGTTAGAATTTCATTTCCAAATGCTAATCAATACAAAGTAGAATTTCCTACGGACGAT
GACCAAATTACAACACCGTATATTGTAGTTGTTAATGGCCATATTGATCCTGCTAGTACAGGTGATTTAGCACTACGTTC
GACATTTTATGGTTATGATTCTAATTTTATATGGAGATCTATGTCATGGGACAACGAAGTAGCATTTAATAACGGATCAG
GTTCTGGTGACGETATCGATAAACCAGT TGTTCCTGAACAACCTGATGAGCCTGGTGAAATTGAACCAATTCCAGAGGAT
TCAGATTCTGACCCAGGTTCAGATTCTGGCAGCGATTCTAATTCAGATAGCGATTCAGATTCTGECAGTGATTCTACATC
AGATAGTGGTTCAGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGACTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCAAGTG
ATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGACTCAGCAAGTGATTCAGATTCAGCARGTGATTCAGAT
TCAGCAAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGTGATTCCGACTCAGCGAG
CGATTCAGACTCAGATAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCCGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCTG
ACTCAGACAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGATTCCGAT
AGCGATTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTC
AGATTCCGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGATTCCGATAGTGACTCGGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAG
ATAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGCGAT
TCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGACAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGATAGCGATTCGGATTC
AGCGAGTGATTCAGACTCAGGTAGTGACTCCGATTCATCAAGTGATTCAGATTCCGATTCARCGAGTGACACAGGATCAG
ACAACGACTCAGACAGTGATTCAAATAGCGATTCCGAGTCAGGTTCTAACAATAATGTAGTTCCGCCTAATTCACCTARA
AATGGTACTAATGCTTCTAATAAAAATGAGGCTAARGATAGTAAAGAACCATTACCAGATACAGGTTCTGAAGATGAAGC
GAATACGTCACTAATTTGGGGATTATTAGCATCATTAGGTTCATTACTACTTTTCAGAAGAAARAAAGARAATAARGATA
AGAAATAA

SEQ ID NO:64 polynucleotide sequence

GTGARAARCAATCTTAGGTACGGCATTAGAARACATAAATTGGGAGCAGCATCAGTATTCTTAGGAACAATGATCGTTGT
TGGGATGGGACAAGATARAGAAGCTGCAGCATCAGAACAAARGACAACTACAGTAGARGAAAATGGGAATTCAGCTACTG
ATAATAARACAAGTGAAACACAAACAACTGCTACTAACGTTAATCATATAGAAGAAACTCAATCATATAACGCAACAGTA
ACAGARCAACCGTCAAACGCAACACAAGTAACAACTGAAGAAGCACCAAAAGCAGTACAAGCACCACARACTGCACAACC
AGCARATGTAGAAACAGTTAAAGAAGAAGAGAAACCTCAAGTTAAGGARACGACACAACCTCAAGACAATAGCGGAAATC
AAAGACAAGTAGATTTAACACCTARARAGGTTACACAARATCAAGGGACAGARACACAAGTTGAAGTGGCACAGCCAAGA
ACGGCATCAGAAAGTAAGCCACGTGTGACAAGATCAGCAGATGTAGCGGAAGCTAAGGAAGCTAGTGACGTT TCAGAAGT
TAAAGGCACAGATGTTACAAGTAAAGTTACAGTAGAAAGTGGTTCTATTGAGGCACCTCAAGGARATAAAGTAGAGCCAC
ATGCTGGTCAACGTGTCGTATTGAAATACAAATTGAAATTCGCAGATGGATTARARAGAGGAGATTATTTTGATTTTACA
TTATCAAATAATGTARATACTTATGGGGTTTCAACAGCTAGAAAGGTACCAGAGATTAAARATGGCTCAGTTGTAATGGC
TACAGGTGAGATCTTAGGGAATGGTAACATAAGATATACATTTACTAACGARATTGAACACAAGGTAGAGGTAACAGCTA
ATTTAGAAATCAACTTATTTATTGACCCTAAAACTGTACAAAGCAATGGAGAACAAAAGATTACTTCTARATTAARTGGT
GAAGAAACAGAAAAAACAATACCAGTTGT TTATAATCCAGGTGTTAGCARTAGTTATACAAATGTARAATGGATCAATTGA
AACATTTAATAAAGAATCTAATAAATTTACACATATAGCTTATATTAAGCCAATGAATGGAAACCAGTCARACACTGTAT
CAGTAACAGGGACGTTGACTGAAGGTAGTAATTTAGCTGGTGGACAACCTACTGTTAAAGTATATGAATATCTAGGGARA
AARGATGAATTGCCACAAAGTGTTTATGCAAATACATCAGATACTAACAAATTCARAGATGTAACAAAGGARATGAATGE
AAAATTGAGTGTGCAAGACAATGGTAGTTACTCATTGAAT TTAGATAAGTTGGATAAAACGTATGTCATTCATTATACAG
GTGAATATTTGCAAGGGTCAGATCAGGTTAATTTTAGAACTGAATTATATGGGTATCCAGAACGAGCATATAAATCTTAC
TATGTTTATGGGGGATATCGTTTAACTTGGGATAATGGTTTAGT TTTATATAGCAATAAAGCTGACGGCAATGGTAAAAA
TGGACARATTATTCAAGATAATGATTTTGAATATAAAGAAGATACTGCAAAAGGAACTATGAGCGGGCAGTACGATGCCA
AGCAAATTATTGARACAGAAGAAAATCAAGACAATACACCGCTTGACATTGATTACCACACAGCTATAGATGGTGAGGGT
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GGTTATGTTGATGGGTATATTGAAACAATAGAAGARACGGATTCATCAGCTATTGATATCGATTACCATACTGCTGTGGA
TAGTGAAGTGGGTCACGTTGCGAGGATACACTGAGTCCTCTGAGEAATCARATCCAATTGACTTTGAAGAATCGACACATG
ARARTTCAAAACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGAAGAGGATACAAATCCAGGTGGTGGCCAAGTAACAACTGAGTCT
ARCTTAGTTGAATTTGACGAAGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAACAATTGAAGATAC
GAARGAATATACGACTGAARGTAATCTGATTGAACTAGTAGATGAACTACCTGAAGAACATGGTCAAGCACAAGGACCAA
TCGAGGAAATTACTGAAARCAATCATCATATTTCTCATTCTGETTTAGGAACTGAAAATGGTCACGEGTAATTATGGCETG
ATTGAAGAAATCGAAGAAAATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTACCAAGGTGGCCAAAATAGCGETARCCA
GTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGACAARCCTARATATGAACAAGGTGGCAATATCGTAGATATCGATTTCGACAGTG
TACCTCAAATTCATGGTCAAAATAAAGGTGACCAGTCATTCGARGAAGATACAGAGAAAGACAAGCCTAAATATGAACAT
GGCGGTAATATCATTGATATCGACTTCCGACAGTGTGCCACARATTCATGGATTCAATAAGCATAATGARATTATTGAAGA
‘AGATACAAACAAAGATARACCTAATTATCAATTCGGTGGACACAATAGTGTTGACTTTGAAGAAGATACACTTCCARAAG
TAAGCGGCCAARATGARGGTCAACAAACGATTGAAGAAGATACAACGCCGCCAACGCCACCGACACCAGRAGTACCGAGT
GAGCCGGAAACACCAATGCCACCGACACCAGAAGTACCGAGTGAGCCGGAAACACCAACGCCACCAACACCAGAGGTACC
AAGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCGACTCCGGAAGTACCARGTGAGCCGGARACACCAARCACCACCGACACCAGAAG
TGCCGAGTGAGCCAGAAACACCAACACCGCCAACACCAGAGGTACCAGCTGAACCTGGTARACCAGTACCACCCGCARMRAA
GAAGAACCTARAAAGCCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTAAAGTAGTAACACCTGTTATTGAAATCAATGAARAGGTTAA
AGCAGTGGCACCRACTAAAAAAGCACAATCTAAGAAATCTGAACTACCTGAAACAGGTGGAGAAGAATCAACAAACAARG
GTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGCGTTTAGCATTATTACGCAGARATAAAAAGAATAACAAAGCATAA

SEQ ID NO:65 polynucleotide sequence
TTGAAAAAAAGAATTGATTATTTGTCGAATAAGCAGAATAAGTATTCGATTAGACGTTTTACAGTAGGTACCACATCAGT
AATAGTAGGGGCAACTATACTATTTGGEATAGECAATCATCARGCACAAGCTTCAGAACAATCGAACGATACAACGCAAT
CTTCGAAAAATAATGCAAGTGCAGATTCCGAAAAAAACAATATGATAGAAACACCTCARTTAAATACAACGGCTAATGAT
ACATCTGATATTAGTGCAAACACAAACAGTGCGAATGTAGATAGCACAACAAAACCAATGTCTACACAAACGAGCAATAC
CACTACAACAGAGCCAGCTTCAACABATGAAACACCTCAACCGACGGCAATTAAAAATCAAGCAACTGCTGCAAARATGC
AAGATCAAACTGTTCCTCAAGAAGCAAATTCTCAAGTAGATAATAAAACAACGARTGATGCTAATAGCATAGCAACAAAC
AGTGAGCTTAAARATTCTCAAACATTAGATTTACCACAATCATCACCACAAACGATTTCCAATGCGCAAGGAACTAGTAR
ACCAAGTGTTAGAACGAGAGCTGTACGTAGTTTAGCTGTTGCTGAACCGGTAGTAAATGCTGCTGATGCTAAAGGTACAA
ATGTAAATGATAAAGTTACGGCAAGTAATTTCAAGTTAGAAAAGACTACATTTGACCCTAATCAAAGTGGTAACACATTT
ATGGCGGCAAATTTTACAGTGACAGATAAAGTGAAATCAGGGGATTATTTTACAGCGAAGTTACCAGATAGTTTAACTGE
TAATGGAGACGTGGATTATTCTAATTCAAATAATACGATGCCAATTGCAGACATTAARAGTACGAATGGCGATGTTGTAG
CTAAAGCAACATATGATATCTTGACTAAGACGTATACATITGTCTTTACAGATTATGTAAATAATAAAGAARATATTAAC
GGACAATTTTCATTACCTTTATTTACAGACCGAGCAAAGGCACCTAAATCAGGAACATATGATGCGAATATTAATATTGC
GGATGAAATGTTTAATAATAAAATTACTTATAACTATAGTTCGCCAATTGCAGGAATTGATAAACCAAATGGCGCGAACA
TTTCTTCTCAAATTATTGGTGTAGATACAGCTTCAGGTCAAAACACATACARAGCARACAGTATTTGTTAACCCTAAGCAR
CGAGTTTTAGGTAATACGTGGGTGTATATTAAAGGCTACCAAGATARAATCGAAGAAAGTAGCGGTAAAGTAAGTGCTAC
AGATACARAACTGAGAATTTTTGAAGTGAATGATACATCTAAATTATCAGATAGCTACTATGCAGATCCAAATGACTCTA
ACCTTAAAGAAGTAACAGACCAATTTAAARATAGAATCTATTATGAGCATCCARATGTAGCTAGTATTAAATTTGGTGAT
ATTACTAARACATATGTAGTATTAGTAGAAGGGCATTACGACAATACAGGTARGAACTTAAAAACTCAGGTTATTCAAGA
AAATGTTGATCCTGTAACAAATAGAGACTACAGTATTTTCGGTTGGAATAATGAGAATCTTGTACGTTATGGTGGTGGAA
GTGCTGATGGTGATTCAGCAGTAAATCCGARAGACCCARCTCCAGGGCCECCGETTGACCCAGARCCAAGTCCAGACCCA
GAACCAGAACCAACGCCAGATCCAGAACCAAGTCCAGACCCAGAACCGGAACCAAGCCCAGACCCGGATCCEGATTCGGA
TTCAGACAGTGACTCAGGCTCAGACAGCGACTCAGGTTCAGATAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACA
GTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGAT TCGGATTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGA
TAGCGACTCAGAATCAGATAGTGAGTCAGATTCAGACAGTGACTCGGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATT
CAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGACAGCGACTCAGACTCA
GATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGCGA
CTCAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAGCGATTCAGATT
CAGACAGCGACTCAGACTCGEATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCGGATAGCGACTCGGATTCAGATAGT
GACTCCGATTCAAGAGTTACACCACCAAATAATGAACAGAAAGCACCATCARATCCTAAAGGTGAAGTARACCATTCTAA
TAAGGTATCAAAACAACACAAAACTGATGCTTTACCAGAAACAGGAGATAAGAGCGAAAACACARATGCAACTTTATTTG
GTGCAATGATGGCATTATTAGGATCATTACTATTGTTTAGARAACGCAAGCAAGATCATAAAGAARAAGCGTAA

SEQ ID NO:66 polynucleotide sequence

ATGAAAAAGCAAATAATTTCGCTAGGCGCATTAGCAGTTGCATCTAGCTTATTTACATGGGATARCAAAGCAGATGCGAT
AGTAACAAAGGATTATAGTAAAGAATCAAGAGTGAATGAGAAAAGTAAAAAGGGAGCTACTGTTTCAGATTATTACTATT
GGAARATAATTGATAGTTTAGAGGCACAATTTACTGGAGCAATAGACT TATTGGAAGATTATAAATATGGAGATCCTATC
TATAAAGAAGCGAAAGATAGATTGATGACAAGAGTATTAGGAGAAGACCAGTATTTAT TAAAGAARRRAGATTGATGAATA
TGAGCTTTATAAAAAGTGGTATAAAAGTTCAAATAAGAACACTAATATGCTTACTTTCCATAAATATAATCTTTACAATT
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TAACAATGARTGAATATAACGATATTTTTAACTCTTTGARAGATGCAGTTTATCAATTTAATAAAGAAGTTAAAGAAATA
GAGCATAAARATGTTGACTTGAAGCAGTTTGATAAAGATGGAGAAGACARGGCAACTAAAGARGTTTATGACCTTGTTTC
TGAAATTGATACATTAGTTGTAACTTATTATGCTGATAAGGATTATGGCGGAGCATGCGAAAGAGTTACGAGCARAACTGE
ACTTAATCCTTGGAGATACAGACAATCCACATAAAATTACARATGAGCGTATAAARARAGAAATGATCGATGACTTAAAT
TCAATTATAGATGATTTCTTTATGGAGACTAAACAARATAGACCEGAATTCTATAACAAAATATGATCCAACAARACACAR
TTTTAAAGAGAAGAGTGAAAATAAACCTAATTTTGATAAATTAGTTGAAGAAACARAAAAAGCAGTTAARGAAGCAGACG
AATCTTGGARAAATAARAACTGTCAARAAAATACGAGGAAACTGTAACAAAATCTCCTGTTGTAAAAGAAGAGAAGARAGTT
GAAGAACCTCAATTACCTAAAGTTGGAAACCAGCAAGAGGTTAAAACTACGGCTGGTAARGCTGAAGAAACAACACAACC
AGTGGCACAGCCATTAGTAAAAATTCCACAAGARACAATCTATGGTGAAACTGTAAAAGGTCCAGAATATCCAACGATGG
AAAATAAAACGTTACAAGGTGAAATCGTTCARGGTCCCGATTTTCTAACAATGGAACAAAACAGACCATCTTTAAGCGAT
AATTATACTCAACCGACGACACCGAACCCTATTTTAGRAGGTCTTGAAGGTAGCTCATCTAAACTTGAAATAAARACCACA
AGGTACTGAATCAACGTTGAAAGGTATTCAAGGAGAATCAAGTGATATTGAAGTTAAACCTCAAGCAACTGARACAACAG
AAGCTTCTCAATATGGTCCGAGACCGCAATTTAACAAAACACCTARGTATGTGARATATAGAGATGCTGGTACAGGTATC
CGTGAATACAACGATGGAACATTTCGGATATGARGCGAGACCAAGATTCAACAAGCCAAGTGAAACARATGCATACRACGT
AACGACAMATCAAGATGGCACAGTATCATACGGAGCTCGCCCAACACARAAACAAGCCAAGTGAAACAAACGCATATAACG
TAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATACGGTGCTCGCCCAACACAARAAAAGCCAAGCAAAACAAATGCATACAAL
GTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACAAARAARGCCAAGCAAAACARATGCATATAR,
CGTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATACGGAGCTCGCCCGACATACAAGAAGCCAAGCGAAACAARTGCATACA
ACGTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACARAAAAAGCCAAGCGARACAAACGCATAT
AACGTAACAACACATGCAGATGGTACTGCGACATATGGGCCTAGAGTAACAMAATAA

SEQ ID NO:71 polynucleotide sequence
GTGAAAAGCAATCTTAGATACGGCATAAGAAAACACAAATTGGGAGCGGCCTCAGTATTCTTAGGAACAATGATCGTTGT
TGGAATGGGACAAGAAAAAGARGCTGCAGCATCGGAACAAAACAATACTACAGTAGAGGAAAGTGGGAGTTCAGCTACTG
AARGTAAAGCAAGCGAAACACARACAACTACAAATAACGTTAATACAATAGATGARACACAATCATACAGCGCGACATCA
ACTGAGCAACCATCAAAATCAACTCAAGTAACAACAGAAGAAGCACCAACARCTGTGCAAGCACCAAAAGTAGAAACCGA
AATGAAATCACAAGAAGATTTACCATCAGARAAAGTTGCTGATAAGGAAACTACAGEAACTCAAGTTGACATAGCTCAAC
CAAGTAACGTCTCAGAAATTAAACCAAGAATGAAAAGATCAGCTGACGTTACAGCAGT TTCAGAGAAAGARGTAGCGGAA
GAAGCTAAAGCGACAGGTACAGATGTAACAAATAAAGTGGAAGTTACTGARAGCTCTTTAGAAGGACATAATAAAGATTC
GAATATTGTTAATCCGCATAATGCTCAAAGAGTAACTTTAAAATACAAATGGAAATTTGGAGARGGAATTAAGGCAGGAG
ATTATTTTGATTTCACATTAAGTGATAATGTTGAAACACATGGTATATCAACACTGCGTAAAGTTCCGGAGATAAARAGT
TCAACAGAAGATAAAGTTATGGCAAATGGTCAAGTTATAAATGAACGTACAATTCGCTATACATTTACTGATTATATAAA
TAACAAAARAGATTTAACTGCTGAATTAAACTTARACCTATTCATTGACCCAACAACAGTGACARAGCAAGGGAGTCARA
AAGTTGAAGTAACACTAGGTCAAAATAAAGTCTCAAAAGAATTTGATATCAAATATTTAGACGGCGTTAAAGATAGAATG
GGETGTTACTGTTAATGGTCGTATTGATACTTTGAATAAAGAAGAGGGTARATTTAGCCATTTTGCATATGTGAAGCCTAR
CAACCAGTCGTTAACTTCTGTCACAGTAACTGGTCAAGTAACATCTGGATATAAACARAGTGCTAATAATCCAACAGTCA
AAGTATATAAACACATTGGTTCAGATGAATTAGCTGAAAGTGTTTATGCAAAGCTTGATGATACCAGTAAATTTGAAGAT
GTGACTGAAAAAGTAAATCTATCTTACACAAGTAATGGTGGGTACACATTGAACCTTGGCGATTTAGATAATTCGAAAGA
CTATGTAATTAAATATGAAGGTGAATATGATCAAAATGCTAAGGATCTAAATTTCCGAACACATCTTTCAGGATATCATA
BATACTACCCATACTATCCTTATTACCCGTATTATCCAGTTCAATTAACTTGGAACARCGGTGTTGCATTTTACTCTAAT
AATGCTAAAGGCGATGGTAAAGATAAACCAAATGATCCTATCATTGAGAAGAGTGAACCAATTGATTTAGACATTAAATC
AGAGCCACCAGTGGAGAAGCATGAATTGACTGGTACAATCGAAGAAAGTAACGATTCTAAGCCAATTGATTTTGAATATC
ATACAGCTGTTGAAGGTGCAGAAGGTCATGCAGAAGGTATTATTGAAACTGAAGAAGATTCTATTCATGTGGATTTTGAA
GAATCTACACATGAAAATTCAAAACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGAAGAGGATACAAACCCAGGTAGTGGCCAAGT
AACAACTGAGTCTAACTTAGTTGAATTTGACGAAGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAA
CAGTTGAAGATACGAAAGAATATACAACTGAAAGTAATCTGATTGAATTAGTGGATGAATTACCTGAAGAACATGGTCAA
GCACAAGGGCCAATCGAGGAAATTACTGARAACAATCATCATATTTCTCATTCTGGTTTAGGAACTGAAAATGGTCACGE
TAATTATGGCGTGATTGATGAAATCGAAGARARATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTATGAAGGTGGCCAAA
ATAGCGGTAATCAGTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGATAAACCTAAATATGAACAAGGTAGTAATATCGTAGATATC
GATTTCGACAGTGTACCTCAAATTCATGGTCAAAATAATGGTAACCAGTCATTCGAGGARGACACAGAAGAAGACAAGCC
TAAGTATGAACAAGGTGGTAACATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACARATTCATGGATTCAATARGCATAATG
AAATTATTGAAGAAGATACAAACAAAGATAAACCTAATTATCAATTTGGTGGACACAACAGTGTTGATTTTGAAGAAGAT
ACACTTCCAAAAGTAAGTGGTCAAAATGAAGGTCAACAAACGATTGAAGAAGATACARCGCCECCAACACCGCCAACACC
AGAGGTACCAAGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCAACACCAGAAGTACCGAGTGAGCCAGECGAACCAACGCCACCAR
AACCGGAAGTACCAAGTGAGCCGGAAACACCAGTACCACCAACACCAGAGGTACCATCTGAACCTGGTAAACCAGTACCA
CCTGCTAAAGAAGAACCTAAAAAACCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTARGGTAGTAACACCTGT TATTGAAATCAATGA
AAAGGTTAAAGCAGTGGCACCAACTAAACAAAAACAATCTAAGAAATCTGAACTACCTGARACAGGTGGAGAAGAATCAA
CARACAAAGGTATGTTGTTCGECGCATTATTCAGCATTCTAGGTTTAGTATTATTACGCAGAAATAAAANGAATAACAAA
GCATAA
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SEQ ID NO:72 polynucleotide sequence
ATGAAATTTAAGTCATTGATTACAACAACATTAGCATTAGGCGTTATAGCATCAACAGGAGCARACTTTAATACTAACGA
AGCATCTGCCGCAGCTARGCCATTAGATAAATCATCAAGTACATTACACCATGGACATTCTAACATCCAGATTCCATATA
CRAATTACTGTGAACGGTACAAGCCAAAACATTTTATCAAGCTTAACATTTAATAAGAATCARAATATTAGTTATARAGAT
ATAGAGAATAAAGTTAAATCAGTTTTATACTTTAATAGAGGTATTAGTGATATCGATTTAAGACTTTCAAAGCAAGCGGA
ATATACGGTTCATTTTAAAAATGGAACAAAAAGAGTTATCGATTTGARATCACGTATCTACACAGCTGACTTAATCAATA
CAAGTGACATTARAGCTATCAGTGTTAACGTAGATACTAAAAAGCAACCTAAAGATAAAGCTAAAGCAAATGTTCAAGTG
CCATATACAATCACAGTGAACGGCACAAGCCAAAACATTTTATCAAACCTAACATTTAATAAAAATCAAAATATTAGTTA
CAAAGATTTAGAGGGTAAAGTTAAATCAGTTTTAGAATCAAATAGAGGTATTACTGATGTTGATTTAAGACT TTCGAAGC
AAGCGAAATATACAGTTAATTTTAARAATGGAACGAAGAAAGTTATCGATTTGAAATCAGGTATTTACACAGCGAATTTA
ATCAATTCAAGTGATATTAAAAGTATCAATATTAACGTAGATACAAARAAACATATCGAAAATAAAGCTAAAAGARACTA
TCAAGTTCCATATTCAATTAATCTAAATGGTACATCTACAAACATTTTATCGAATCTTTCATTTTCARATAAACCTTGGA
CAAATTACAARAATTTAACTAGTCAAATAAAATCAGTACTGAAGCATGATAGAGGTATTAGTGAACAAGATTTAAAATAT
GCTAAGAAAGCTTATTATACTGTTTATTTTAAAAATGGTGGTARARGAATCTTACAGTTAAATTCAARAAAATTACACAGC
AAACTTAGTTCATGCGARAGATGTTAAGAGAATTGARATTACTGTTAAAACAGGAACTARAGCGAAAGCAGACAGATATG
TACCATACACAATTGCAGTARATGGCACATCAACACCAATTTTATCAAAACTARRAATTTCGAATAAACAATTAATTAGT
TACAAATATTTAAACGACAAAGTGAAATCTGTATTARAAAGTGARAGAGGTATCAGTGATCTTGACTTARRAATTTGCGAR
ACAAGCAAAATATACAGTATATTTCAAAAATGGAAAGARACAAGTAGTGAATTTAAAATCAGACATCTTTACACCTAATT
TATTTAGTGCCAAAGATATTARAARGATTGATATTGATGTAAAACAATACACTAAATCAAAARAARARATARATAAATCT
AATAATGTGAAATTCCCAGTAACAATAAATARATTTGAAAACATAGTTTCAAATGAATTTGTGTTCTATAATGCAAGCAA
AATTACAATTAATGATTTAAGTATAAAACTTAAATCAGCAATGGCAAATGATCAAGGGATAACTAAACATGACATAGGAC
TTGCTGAACGCGCAGTGTATAAAGTGTATT TTAAAAATGGTTCGTCARAATATGTAGACT TAARAACTGAGTATARAGAT
GAAAGAGTATTTAAAGCAACTGACATTAAAAAGGTAGATATTGAACTTAAATTCTAA

SEQ ID NO:73 polynucleotide sequence

ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAAATAGAAAAGGCATGATACCAAATCGATTARACARA
TTTTCGATAAGAAAGTATTCTGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATT
TTTGGGTTAAGTGGTCATGAAGCTAAAGCGGCAGAACATACGAATGGAGAATTAAATCAA
TCAAARAATGAAACGACAGCCCCAAGTGAGAATAAAACAACTAAAARAGTTGATAGTCGT
CAACTAAAAGACAATACGCAAACTGCAACTGCAGATCAGCCTAAAGTGACAATGAGTGAT
AGTGCAACAGTTAAAGARACTAGTAGTAACATGCAATCACCACAAAACGCTACAGCTAAT
CRAATCTACTACAAAAACTAGCAATGTAACAACAAATGATAAATCATCAACTACATATAGT
AATGARACTGATAAAAGTAATTTAACACAAGCAAAAGATGTTTCAACTACACCTARAACA
ACGACTATTAAACCAAGAACTTTAAATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAA
CARGGAACAAATGTTAATGATAAAGTACATTTTTCAAATATTGACATTGCGATTGATAAR
GGACATGTTAATCAGACTACTGGTAAAACTGAATTTTGGGCAACTTCAAGTGATGTTTTA
ARATTARAAGCAAATTACACAATCGATGATTCTGTTAAAGAGGGCGATACATTTACTTTT
AAATATGGTCAATATTTCCGTCCAGGATCAGTARGATTACCTTCACAAACTCARAATTTA
TATAATGCCCAAGGTAATATTATTGCARAAGGTATTTATGATAGTACAACAAARCACAACA
ACATATACTTTTACGAACTATGTAGATCAATATACAAATGTTAGAGGTAGCTTTGAACAA
GTTGCATTTGCGAAACGTAAARATGCAACAACTGATAAAACAGCTTATAAAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGCGAAGAAATCATTGTCGATTATGGTAATAAAARAGCA
CAACCGCTTATTTCAAGTACAAACTATATTAACAATGAAGATTTATCGCGTAATATGACT
GCATATGTAAATCAACCTAAAAATACATATACTARACAAACGTTTGTTACTAATTTAACT
GGATATAARATTTAATCCARATGCAAAAAACTTCAAAATTTACGAAGTGACAGATCAAAAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCTGATACTTCARAACT TAAAGATGTTACTGATCAATTC
GATGTTATTTATAGTAATGATAATAAAACAGCTACAGTCGATTTAATGAAAGGCCAAACA
AGCAGCAATAAACAATACATCATTCAACAAGTTGCTTATCCAGATAATAGTTCAACAGAT
AATGGAARAATTGATTATACTTTAGACACTGACAAAACTAAATATAGT TGGTCAAATAGT
TATTCAAATGTGAATGGCTCATCAACTGCTAATGGCGACCARARGARATATAATCTAGGT
GACTATGTATGGGAAGATACAAATAAAGATGGTAAACAAGATGCCAATGAARARGGGATT
AAAGGTGTTTATGTCATTCTTAAAGATAGTAACGGTAAAGAATTAGATCGTACGACAACA
GATGARAATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTAAGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCARATGTAGGTACAGATGATGCTGTAGAT
TCTGATGGACTAACTACAACAGGTGTCATTAAAGACGCTGACAACATGACATTAGATAGT
GGATTCTACARAACACCAAAATATAGTTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATARA
GATGGTAAACAAGATTCGACTGAAAAAGGAATTAAAGGTGTTARAGTTACTTTGCARAAC
GAAAAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGAAAATGGTARATACCGCTTTGAT
AATTTAGATAGTGGTARATACARAGTTATCTTTGAARAACCTACTGGCTTAACTCARACA
GGTACAAATACARCTGAAGATGATAAAGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGATGTAACAATT
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Fryane 2.27
ACGGATCATGATGATTTCACACTTGATAATGGCTACTACGARGAAGAAACATCAGATAGC
GACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCA
GATTCAGACAGCGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGACAGT
GACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCA
GACAGTGATTCAGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCA
GACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGT
GACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGEACTCAGACAACGACTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCEATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGATAGC
GACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCE
GACTCAGACAACGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTARACATACT
CCGGCTAAACCAATGAGTACGGTTARAGATCAGCATAAAACAGCTAAAGCATTACCAGAR
ACAGGTAGTGAAAATAATAATTCAAATAATGGCACATTATTCGGTGGATTATTCGCAGCA
TTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTARAAARCAARATAAATAA

SEQ ID NO: 74 polynucleotide sequence
GAGGAGAATTCAGTACAAGACGTTARAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGC
AATGATCAGTCTAGTGATGAAGAARAGAATGATGTGATCAATAATAATCAGTCAATARAC
ACCGACGATAATAACCAAATAATTAAARAAGAAGAAACGAATAACTACGATGGCATAGAA
AAACGCTCAGAAGATAGAACAGAGTCAACAACAAATGTAGATGAAAACGAAGCAARCATTT
TTACAAAAGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGARAGAAGAGGTAAAAGAATCCTCA
TCAGTCGAATCCTCAAATTCATCAATTGATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATA
AATAGAGAAGAATCTGTTCAAACARGTGATAATGTAGAAGATTCACACGTATCAGATTTT
GCTAACTCTAAAATAAAAGAGAGTAACACTGAATCTGGTARAAGAAGAGAATACTATAGAG
CAACCTAATAAAGTAAAAGAAGATTCAACAACAAGTCAGCCGTCTGGCTATACARATATA
GATGAAAAAATTTCAAATCAAGATGAGTTATTAAATTTACCAATAAATGAATATGAAAAT
AAGGCTAGACCATTATCTACAACATCTGCCCAACCATCGATTAAACGTGTAACCGTARAT
CRAATTAGCGEGCGGAACAAGGTTCGAATGTTAATCATTTAATTARAGTTACTGATCAAAGT
ATTACTGAAGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTABAGCACATGATGCTGAARAACTTA
ATCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGATGATAAGGTGARATCTGGTGATACGATGACAGTG
GATATAGATAAGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTACAATACCAAAALATA
AAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACAARAATAAACAAATC
ACCTATACTTTTACAGATTATGTAGATAAGTATGAARAATATTAARAGCACACCTTARATTA
ACGTCATACATTGATAAATCAAAGGTTCCARATAATAATACCAAGTTAGATGTAGAATAT
ARARCGGCCCTTTCATCAGTAAATARAACAATTACGGTTGAATATCAAAGACCTAACGAA
AATCGGACTGCTAACCTTCAAAGTATGTTTACAAACATAGATACGAAARATCATACAGTT
GAGCARACGATTTATATTAACCCTCTTCGTTATTCAGCCAAGGAAACABRATGTARATATT
TCAGGGAATGGTGATGAAGGTTCAACAATTATAGACGATAGCACAATAATTAAAGTTTAT
AAGGTTGGAGATAATCAARATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGATTACAGTGAATAT
GAAGATGTCACAAATGATGATTATGCCCAATTAGGAAATAATAATGATGTGAATATTAAT
TTTGGTAATATAGATTCACCATATATTATTAAAGT TATTAGTAAATATGACCCTAATAAG
GATGATTACACGACTATACAGCAAACTGTGACAATGCAGACGACTATAAATGAGTATACT
GGTGEAGTTTAGAACAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTACARGTTCAGGTCAA
GGACAAGGTGACTTGCCTCCTGAAAAAACTTATARAATCGGAGATTACGTATGGGAAGAT
GTAGATAAAGATGGTATTCAAAATACARATGATAATGAAARACCGCTTAGTARTGTATTG
GTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACTTCAAAATCAGTCAGAACAGATGAAGATGGGARA
TATCAATTTGATGGATTGAAAAACGGATTGACTTATAAAATTACATTCGAAACACCTGAA
GGATATACGCCGACGCTTAAACATTCAGGAARCARATCCTGCACTAGACTCAGARGGTAAT
TCTGTATGGGTAACTATTAATGGACAAGACGATATGACGATTGATAGTGGATTTTATCAA
ACACCTAAATACAGCTTAGGGAACTATGTATGGTATGACACTAATARAGATGGTATTCAA
GGTGATGATGAAAAAGGAATCTCTGGAGTTAAAGTGACGTTAAAAGATGAARACGGARAT
ATCATTAGTACAACTACAACCGATGAAAATGGARAGTATCAATTTGATAATTTAAATAGT
GGTAATTATATTGTTCATTTTGATAAACCTTCAGGTATGACTCAAACAACAACAGATTCT
GGTGATGATGACGAACAGGATGCTGATGGGGAAGAAGTTCATGTAACARTTACTGATCAT
GATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAA
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Figure 3

Purification of alpha toxin
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Figure 4
Purification of SdrC
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Figure 5.1
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Figure 5.2

Anti-SdrG ELISA
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Figure 5.3

0.D. at 1/1000 serum dilution
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Figure 5.4
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Figure 5.5
Anti-atl-AaA ELISA
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Figure 6.1
Anti-SdrC mice sera
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Figure 6.2
Anti-FnbpA mice sera
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Figure 6.3
Anti-EbH mice sera
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Figure 6.4
Anti-Sbhi mice sera
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Figure 6.5
Anti-CIfA mice sera
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Figure 7.1 .
Anti-lsa A rabbit sera
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Figure 7.2
Anti-lsdB rabbit sera
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Figure 7.3
Anti HarA rabbit sera
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Figure 7.4
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Figure 7.5
Anti-Sbi rabbit sera
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Figure 7.6
Anti-ClFa rabbit sera
3.5 -
3
25
2 i
0.5 7 \\‘\.\.jwm
0 . . . . . y ' — e
10 20 40 80 160 320 640 1280 2560 5120 10240 20480
A
Anti-CIFa rabbit sera
4
3.5
3
2.5
2 LS
1.5 \m\"“'ﬂ{;
0.5 ﬁh—ﬁmﬂﬁ—‘w
0 T 1 T T T T T T L} T T
Q QO Q Q Q Q Q Q I\ Q (M) Q
B
Anti-CIFa rabbit sera
3.5
3
2.5
) m\”'\
1.5
1 \’\
05 > \Q\‘ﬂ*\‘
0 .M.%P.:P.ﬁ.%
O D © & SO O S .S O B O
NP w8 o A 6“‘,{1,,1236\"'@'1,‘]9&
C

56/58
SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)



WO 2006/032472 PCT/EP2005/010184

Figure 7.7
Anti-Fnbpa rabbit sera
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Figure 7.8
Anti-Atl amidase rabblf sera
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