<110>

<110>

<120>

<130>

<150>
<151>

<160>
<170>
<210>
<211>
<212>
<213>

<400>

aagttgtaca ggctgacatt gc

<210>
<211>
<212>
<213>

<400>
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1

22

DNA

Homo sapiens

1

2

20

DNA

Homo sapiens

2

gttctttttec cggagttcca

<210>
<211>
<212>
<213>

<400>

3

20

DNA

Homo sapiens

3

ctttgaggtg gaggccataa

<210>
<211>
<212>
<213>

<400>

4

20

DNA

Homo sapiens

4

cacaaactcc ttgeccacctt

<210>
<211>
<212>
<213>

<400>

5

20

DNA

Homo sapiens

5

ggacgtccaa aaagtccaaa
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22

20

20

20

20



<210>
<211>
<212>
<213>

<400>

6

20

DNA

Homo sapiens

6

gcttctgtece cagaacaagg

<210>
<211>
212>
<213>

<400>

7

22

DNA

Homo sapiens

7

tgggtgtgaa ccatgagaag ta

<210>
<211>
<212>
<213>

<400>

8

22

DNA

Homo sapiens

8

ccttcecacga taccaaagtt gt

20

22

22



