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Figure 1

SEQ ID NO:1 polypeptide sequence

MLQVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGELDSQTGHVSLGKNERLAVLKQDHYAYEDER
VLDVVIKGHERLYEVMKEKDEIYMKPDFSDEDGIRAAELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIDPTLHDKKMAELENNQ
KIKVLLAQSLFGEPDVLLLDEPTNGLDIPAISWLEDFLINFDNTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKVYVGNYDFW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDF IARFSANASKSKOATSRKKQLEKI ELDDIQPSSRRYPFVKFTPEREIGNDLL
IVONLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILIGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGSFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFEGVNM
NLVDWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLSSANVLLLDEPTNHLDLES ITAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNKQGGVSKEIPYEEYLOEIGVLK

SEQ ID NO:2 polypeptide sequence
MLQVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGEIDSQTGHVSLGKDERLAVLKQDHFAYEDER
VLDVVIKGHERLYQVMKEKDEIYMKPDFSDEDGIRAAELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIEPDLHDKNMSELENNQ
KVKVLLAQSLFGDPDVLLLDEPTNGLDIPAISWLEDFL INFENTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKLYVGNYDFW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDFIARFSANASKSKQATSRKKQLEKI ELDDTQPSSRRYPYVKFTPERE IGNDLL
TVENLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILVGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGTFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFDGVDM
NLVEWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLS SANVLLLDEPTNHLDLES I TAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNQAGALSKEVPYEEYLOEIGVLQNN

SEQ ID NO:3 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNET IAPET T
EGEFSVLDQVSIDKMMIALDGTPNKGKLGANAILGVS IAVARAAADLLGQPLYKYLGGFNGKQLPVPMMNIVNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGATTFKESLRWGTEIFHNLKSILSKRGLETAVGDEGGFAPKFEGTEDAVETIIQAI EAAGYKPGEEVF
LGFDCASSEFYENGVYDYSKFEGEHGAKRTAAEQVDYLEQLVDKYPI ITIEDGMDENDWDGWKQLTER IGDRVQLVGDDL
FVTNTEILAKGIENGIGNSILIKVNQIGTLTETFDAIEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELFET

AKYDGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:4 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEMIAPEIV
EGEFSVLDQVSIDKMMIQLDGTHNKGKLGANAILGVS IAVARAAADLLGQPLYKYLGGFNGKQLPVPMMN IVNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGAESFKESLRWGAEIFHNLKSILSERGLETAVGDEGGFAPRFEGTEDAVETIIKATEKAGYKPGEDVF
LGFDCASSEFYENGVYDYTKFEGEHGAKRSAAEQVDYLEELIGKYPIITIEDGMDENDWEGWKQLTDR IGDKVQLVGDDL
FVINTEILSKGIEQGIGNSILIKVNQIGTLTETFDAIEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELYETAKFEGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:5 polypeptide sequence
MKKIVTATIATAGLATIAFAGHDAQAAEQNNNGYNSNDAQSYSYTYTIDAQGNYHY TWTGNWNPSQLTONNTYYYNNYNT
YSYNNASYNNYYNHSYQYNNYTNNSQTATNNYYTGGSGASYSTTSNNVHVTTTAAPSSNGRS ISNGYASGSNLYTSGQCT
YYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAASSGYTVNNTPKVGAIMQTTQGYYGHVAYVEGVNSNGSVRVSEMNYGHGAGVVTS
RTISANQAGSYNFIH

SEQ ID NO:6 polypeptide sequence
MKKIATATIATAGFATIAIASGNQAHASEQDNYGYNPNDPTSYSYTYTIDAQGNYHYTWKGNWHPSQLNQDNGYYSYYYY
NGYNNYNNYNNGYSYNNYSRYNNYSNNNQSYNYNNYNSYNTNSYRTGGLGASYSTSSNNVQVTTTMAPS SNGRSISSGYT
SGRNLYTSGQCTYYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAARAGY TVNNTPKAGAIMQTTQGAYGHVAYVESVNSNGSVRVSE
MNYGYGPGVVTSRTISASQAAGYNFIH

SEQ ID NO:7 polypeptide sequence

MKKIATATIATAGIATFAFAHEDAQAAEQNNDGYNPNDPYSYSYTYT IDAEGNYHY TWKGNWS PDRVNTSYNYNNYNNYN
YYGYNNYSNYNNYSNYNNYNNYQSNNTQSQRTTQPTGGLGASYSTSSSNVHVTTTSAPSSNGVSLSNARSASGNLYTSGQ
CTYYVFDRVGGKIGSTWGNANNWANAAARSGYTVNNSPAKGAILQTSQGAYGHVAYVEGVNSNGSIRVSEMNYGHGAGVY
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TSRTISASQAASYNYIH

SEQ ID NO:8 polypeptide sequence
MKKLVPLLLALLLLVAACGTGGKQS SDKSNGKLKVVTTNS ILYDMAKNVGGDNVDIHS IVPVGODPHEYEVKPKDIKKLT
DADVILYNGLNLETGNGWFEKALEQAGKS LKDKKVIAVSKDVKPIYLNGEEGNKDKQDPHAWLSLDNGIKYVKTIQQTFI
DNDKKHKADYEKQGNKY IAQLEKLNNDSKDKFNDIPKEQRAMITSEGAFKYFSKQYGITPGYIWEINTEKQGTPEQMRQA
IEFVKKHKLKHLLVETSVDKKAMESLSEETKKDIFGEVYTDS IGKEGTKGDS YYKMMKSNIETVHGSMK

SEQ ID NO:9 polypeptide sequence
MKKILALAIAFLIILAACGNHSNHEHHSHEGKLKVVTTNSILYDMVKRVGGNKVDVHS IVPVGQDPHEYEVKPKDIKALT
DADVVFYNGLNLETGNGWFEKALDQAGKSTKDKNVIAASNNVKPI YLNGEEGNKNKQD PHAWLSLENGIKYVKTIQKSLE
HHDKKDKSTYEKQGNAYISKLEELNKDSKNKFDDIPKNQRAMMTSEGAFKYFAQQFDVKPGYIWEINTEKQGTPGOMKOA
IKFVKDNHLKHLLVETSVDKKAMQSLSEETKKDIYGEVFTDSIGKEGTKGDSY YKMMKSNIDTIHGSMK

SEQ ID NO:10 polypeptide sequence
MKKTIMASSLAVALGVTGYAAGTGHQAHAAEVNVDQAHLVDLAHNHQDQLNAAPIKDGAYDIHFVKDGFQYNFTSNGTTW
SWSYEAANGQTAGFSNVAGADYTTS YNQGSDVQSVSYNAQSSNSNVEAVSAPTYHNYSTSTTSSSVRLSNGNTAGATGSS
AAQIMAQRTGVSASTWAAIIARESNGQVNAYNPSGASGLFQTMPGWGPTNTVDOQINAAVKAYKAQGLGAWGF

SEQ ID NO:11 polypeptide sequence
MKKTVIASTLAVSLGIAGYGLSGHEAHASETTNVDKAHLVDLAQHNPEELNAKPVQAGAYDIHFVDNGYQYNFTSNGSEW
SWSYAVAGSDADYTESSSNQEVSANTQSSNTNVQAVSAPTSSESRSYSTSTTSYSAPSHNYSSHSSSVRLSNGNTAGSVG
SYAARQMAARTGVSASTWEHI IARESNGOLHARNASGAAGLFQTMPGWGSTGSVNDQINAA YKAYKAQGLSAWGM

SEQ ID NO:12 polypeptide sequence

MNYRDKIQKFSIRKYTVGTFSTVIATLVFLGFNTSQAHARETNQPASVVKQKQQSNNEQTENRESQVONSONSQNSQOSLS
ATHENEQPNNSQANLVNQKVAQSSTTNDEQPASQNVNTKKDSATAATTQPDKEESKHKQNESQSANKNGNDNRAAHVENH
EANVVTASDSSDNGNVQHDRNELQAFFDANYHDYRFIDRENADSGTFNYVKGIFDKINTLLGSNDPINNKDLQLAYKELE
QAVALIRTMPQRQQTSRRSNRIQTRSVESRAAEPRSVSDYQNANSSYYVENANDGSGYPVGTYINASSKGAPYNLPTTPW
NTLKASDSKEIALMTAKQTGDGYQWVIKFNKGHAPHQNMIFWFALPADQVPVGRTDFVTVNSDGTNVQWSHGAGAGANKP
LOOMWEYGVNDPDRSHDFKIRNRSGQVIYSWPTVHVYSLEDLSRASDYFSEAGATPATKAFGRQNFEY INGOKPAESPGV
PKVYTFIGQGDASYTISFKTQGPTVNKLYYAAGGRALEYNQLFMYSQLYVESTQDHQQRLNGLRQVVNRTYRIGTTKRVE
VSQGNVQTKKVLESTNLNIDDFVDDPLSYVKTPSNKVLGFYPTNANTNAFRPGGVQELNEYQLSQLFTDQKLQEAARTRN
PIRLMIGFDYPDGYGNSETLVPVNLTVLPEIQHNIKFFKNDDTQNIAEKPFSKQAGHPVFYVYAGNQGNASVNLGGSVTS
IQPLRINLTSNENFTDKDWQITGIPRTLHIENSTNRTNNARERNIELVGNLLPGDYFGTIRFGRKEQLFEIRVKPHTPTI
TTTAEQLRGTALQKVPVNISGIPLDPSALVYLVAPTNQTTNGGSEADQIPSGYTILATGTPDGVHNTITIRPQDYVVFIP
PVGKQIRAVVYYNKVVASNMSNAVTILPDDIPPTINNPVGINAKYYRGDEVNFTMGVSDRHSGIKNTTITTLPSGHTSNL
TKSDNKNGSLAITGRVSMNQAFNSDITFKVSATDNVNNTTNDSQSKHVS IHVGKISEDAHPTVLGNTEKVVVVNPTAVSN
DEKQSIITAFMNKNONIRGYLASTDPVTVDNNGNVTLHYRDGSSTTLDATNVMTYEPVVKSEYQTANAAKTATVTIAKGQ
SFNIGDIKQYFTLSNGQAIPNGTFTNITSDRTIPTAQEVSQMNAGTQLYHIVASNAYHKDTEDFYISLKIVDVKQPEGDQ
RVYRTSTYDLTTDE ISKVKQAF INANRDVITLAEGDISVTNTPNGANVSTITVN INKGRLTKS FASNLANMNFLRWVNFP
QDYTVTWTNAKIANRPTDGGLSWSDDHKSLIYRYDATLGTQITTNDILTMLKATTTVPGLRNNITGNEKAQAEAGGRPNY
RTTGYSQSNATTDGQRQFTLNGQVIQILDIINPSNGYGGQPVTNSNTRANHSNS TVVNVNEPAANGAGAFTIDHVVKSNS
THNASDAVYKAQLYLTPYGPKQYVEHLNONTGNTTDAINIYFVPSDLVNPTI SVGNYTNHQVFSGETFTNT ITANDNFGV
QSVTVPNTSQITGTVDNNHQHVSATAPNVTSATSKTINLLATDTSGNTATTSFNVTVKPLRDKYRVGTSSTAANPVRIAN
ISNNATVSQADQTTIINSLTFTSNAPNRNYATASANEITSKTVSNVSRTGNNANVTVTVTHQDGTTSTVTVPVKHVIPET
VAHSHYTVQGODFPAGNGSSAADYFKLSNGSAIPDATITWVSGQAPNKDNTR IGEDI TVTAHILIDGETTPITKTATYKV
VRTVPKHVFETARGVLYPGVSDMYDAKQYVKPVNNSWSTNAQHMNFQFVGTYGPNKDVVGISTRLIRVTYDNRQTEDLTI
LSKVKPDPPRIDANSVTYKAGLTNQEIKVNNVLNNSSVKLFKADNTPLNVTNITHGSGFSSVVTVSDALPNGGIKAKSST
SMNNVTYTTQDEHGQVVTVTRNESVDSNDSASVTVTPQLOATTEGAVFIKGGDGFDFGHVERFIQONPPHGATVAWHDSPD
TWKNTVGNTHKTAVVTLPSGQGTRNVEVPVKVY PVANAKAPSRDVKGQNLTHGTNAIDY ITFDPNTNTNG ITAAWANRQQ
PNNQQAGVQHLNVDVTYPGISARKRVPVTVNVYQFEFPQTTYTTTVGGTLASGTQASGYAHMONASGLPTDGFTYKWNRD
TTGTNDANWAAMNKPNTAQVVNAKYDVI YNGHTFATSLPAKFVVKDVQPAKPTVTETAAGAI TIAPGANQTVNTHAGNVT
TYADKLVIKRNGNVVTTFTRRNNTS PWVKEASADNVTGIVGTNNGI TVAAGTFNPADTIQVVATQGSGETISDEQRSDDF
TVVAPQPNQATTKIWQNGHIDITPNNPSGHLINPTQAMDIAYTEKVGNGAEHSKTINVVRGONNQWTIANKPDYVTLDAQ
TGKVTFNANTIKPNSSITITPKAGTGHSVSSNPSTLTAPARHTVNTTE IVKDYGSNVTAAE INNAVQVANKRTAT IKNGT
AMPTNLAGGSTTTIPVTVTYNDGS TEEVQES I FTKADKRELITAKNHLDDPVSTEGKKPGTI TQYNNAMHNAQQQINTAK
TEAQQVINNERATPQQVSDALTKVRAAQTKIDQAKALLQNKEDNSQLVTS KNNLQSSVNQVPSTAGMTQQS IDNYNAKKR
EAETEITAAQRVIDNGDATAQQISDEKHRVDNALTALNQAKHDLTADTHALEQAVQQLNRTGTTTGKKPASITAYNNS IR
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ALQSDLTSAKNSANAIIQKPIRTVQEVQSALTNVNRVNERLTQAINQLVPLADNSALRTAKTKLDEEINKSVTTDGMTQS
SIQAYENAKRAGQOTETTNAQNVINNGDATDQQIAAEKTKVEEKYNSLKQAIAGLTPDLAPLQTAKTQLONDIDQPTSTTG
MTSASVAAFNDKLSAARTKIQEIDRVLASHPDVATIRQNVTAANAAKTALDQARNGLTVDKAPLENAKNQLQHS IDTQTS
TTGMTQDSINAYNAKLTAARNKVQQINQVLAGSPTVDQINTNTSAANQAKSDLDHARQALTPDKAPLQNAKTQLEQSINQ
PTDTTGMTTASLNAYNQKLQAARQKLTEINQVLNGNPTVQNINDKVAEANQAKDQLNTARQGLTLDRQPALTTLHGASNL
NOQAQONNFTQQINAAQNHAALETIKSNITALNTAMTKLKDSVADNNT IKSGQNYTDATPANKQAYDNAVNAAKGVIGETT
NPTMDVNTVNQKAASVKSTKDALDGQQONLQRAKTEATNAITHASDLNQAQKNALTQQVNSAQNVQAVNDI KQTTQSLNTA
MTGLKRGVANHNQVVQSDNYVNADTNKKNDYNNAYNHANDI INGNAQHPVITPSDVNNALSNVTSKEHALNGEAKLNAAK
QEANTALGHLNNLNNVORQNLQSQINGAHQIDAVNTIKQNATNLNSAMGNLRQAVADKDQVKRTEDYADADTAKQNAYNS
AVSSAETIINQTANPTMSVDDVNRATSAVTTNKNALNGDEKLVQSKTDAARAIDALPHLNNAQKADVKSKINAASNIAGY
NTVKQQGTDLNTAMGNLQGAINDEQTTLNSQNYQDATPSKKTAYTNAVQAAKDILNKSNGONKTKDQVTEAMNQVNSAKN
NLDGTRLLDQAKQTAKQQLNNMTHLTTAQKTNLTNQINSGTTVAGVHTVQSNANTLDQAMNTLRQS IANNDATKASEDYV
DANNDKQTAYNNAVAAAETI INANSNPEMNPSTITQKAEQVNSSKTALNGDENLATAKQNAKTYLNTL TS ITDAQKNNL I
SQISSATRVSGVDTVKQNAQHLDQAMANLQNGINNESQVKSSEKYRDADTNKQQEYDNAITAAKAILNKSTGPNTAQNAV
EAALQRVNTAKDALNGDAKLIAAQNAAKQHLGTLTHITTAQRNDLTNQIS

SEQ ID NO:13 polypeptide sequence

MGNLQTAINDKSGTLASONFLDADEQKRNAYNQAISAAETILNKQTGPNTAKTAVEQALNNVNSAKHALNGTONLNNAKQ
AAITAINGASDLNQKQKDALKAQANGAQRVSNANDVQRNATELNTAMGQLQHAIADKTNTLASSKYVNADS TKONAYTTK
VINAEHIISGTPTVVTTPSEVTAAANQVNSAKQELNGDERLRVAKQNANTAIDALTQLNTPQKAKLKEQVGQANRLEDVQ
SVQTNGQSLNNAMKGLRDS IANETTVKASQNYTDASPNNQSTYNSAVSNAKGI INQTNNPTMDTSAITQATTQVNNAKNG
LNGAENLRNAQNTAKQNLNTLSHLTNNQKSAISSQIDRAGHVSEVTAAKNAATELNAQMGNLEQA IHDONTVKQGVNFTD
ADKAKRDAYTNAVSRAETILNKTQGANTSKQDVEAAIQNVTSAKNALNGDQNVTNAKNAAKNALNNLTSINNAQKRDLTT
KIDQATTVAGVEAVSNTGTQLNTAMANLONGINDKANTLASENYHDADSDKKTAY TQAVTNAENT LNKNSGSNLDKAAVE
NALSQVTNAKGALNGNHNLEQAKSNANTTINGLQHLTTAQKDKLKQQVQQAQNVAGVDTVKS SANTLNGAMGTLRNS IQD
NTATKNGQNYLDATERNKTNYNNAVDSANGVINATSNPNMDANAINQIATQVTSTKNALDGTHNLTQAKQTATNAIDGAT
NLNKAQKDALKAQVTSAQRVANVTS IQQTANELNTAMGQLQHGIDDENATKQTOKYRDAEQSKKTAYDQAVAAAKATLNK
QTGSNSDKAAVDRALQQVTS TKDALNGDAKLAEAKAAARQNLGTLNHITNAQRTALEGQINQATTVDGVNTVKTNANTLD
GAMNSLQGAINDKDATLRNQNYLDADESKRNAYTQAVTAAEGILNKQTGGNTSKADVDNALNAVTRAKAALNGAENLRNA
KTSATNTINGLPNLTQLQKDNLKHOVEQAQNVVGVNGVKDKGNTLNTAMGALRTS IQNDNTTKTSQNYLDASDSNKNNYN
TAVNNANGVINATNNPNMDANAINDMANQVNTTKAALNGAQNLAQAKTNATNT INNAQDLNQKQKDALKTQVNNAQRVSD
ANNVQHTATELNGAMTALKAAIADKERTKASGNYVNADQEKRQAYDSKVTNAENI INGTPNATLTVNDVNSAASQVNAAK
TALNGDNNLRVAKEHANNTIDGLAQLNNVQKAKLKEQVQSATTLDGVQTVKNS SQTLNTAMKGLRDS IANEAT I KAGONY
TDASPNNRNEYDSAVTAAKAI INQTSNPTMEPNTITQATSQVTTKEHALNGAQNLAQAKTTAKNNLNNLTS INNAQKDAL
TRNIDGATTVAGVNQETAKATELNNAMHSLONGINDETQTKQTQKYLDAEPSKKSAYDQAVNAAKAILTKASGONVDKAR
VEQALONVNSTKTALNGDAKLNEAKAAAKQTLGTLTHINNAQRNALDNE I TQATNVEGVNTVKAKAQQLDGAMGQLETS I
RDKDTTLQSQNYQDADDAKRTAYSQAVNAAATILNKTAGGNTPKADVERAMOAVTQANTALNG I QNLERAKQAANTATITN
ASDLNTKQKEALKAQVTSAGRVSAANGVEHTATELNTAMTALKRATADKADTKASGNYVNADANKRQAYDEKVTAAEHIV
SGTPTPTLTPSDVTNAATQVTNAKTQLNGNHNLEVAKQNANTAIDGLTSLNGPQKAKLKEQVGQATTLPNVQTVRDNAQT
LNTAMKGLRDS IANEATIKAGONYTDASQNKQNDYNNAVTAAKATIIGQTTS PSMIAQEINQAKDQVTAKQOALNGQENLR
TAQTNAKQHLNGLSDLTNAQKDAAKRQIEGATHVNEVTQAQNNADALNTAMTINLKNG IQDQNT IKQGUNFTDADEAKRNA
YTNAVTQAEQILNKAQGPNTAKDGVETALQONVQRAKNELNGNQNVANAKTTAKNALNNL TS INNAQKAALKSQIEGATTV
AGVNQVSTMASELNTAMSNLQRGINDEAATKAAQKYTEADRDKQTAYNDAVTAAKTLLDKTAGSNDNKVAVEQALQRVNT
AKTALNGDARLNEAKNTAKQQLATMSHLTNAQKANLTEQIERGTTVAGVQGIQANAGTLNQAMNQLRQS IASKDATKSSE
DYQDANADLQNAYNDAVTNAEGIISATNNPEMNPDTINQKASQVNSAKSALNGDEKLAAVKQTAKSDIGRLTDLNNAQRT
AANAEVDQAPNLAAVTAAKNKATSLNTAMGNLKHALAEKDNTKRSVNYTDADQPKQQAYDTAVTQAEAI TNANGSNANET
QVQAALNQLNQAKNDLNGDNKVAQAKETAKRALASYSNLNNAQSTAATSQIDNATTVADVTAAQNTANELNTAMGQLQONG
INDQNTVKQQVNFTDADQGKKDAYTNAVTNAQGI LDKANGQNMTKAQVEAALNQVTTAKNALNGDANVRQAKSDAKANLG
TLTHLNNAQKQDLTSQIEGATTVNGVNSVKTKAQDLDGAMQRLESATIANKDQTKASENY IDADPTKKTAFDNAITQAESY
LNKDHGTNKDKQAVEQAIQSVTSTENALNGDANLQCAKTEATQAIDNLTQLNTPOKTALKQQVNAAQRVSGVTDLKNSAT
SLNNAMDQLKQAIGDHDTIVAGGNYTNAS PDKQGAYTDAYNAAKNIVNGSPNVITNAADVTAATQRVNNAETSLNGDTNL
ATAKQOAKDALRQMTHLSDAQKQS I TGQIDSATQVTGVQSVKDNATNLDNAMNQLRNS IANKDEVKASQPYVDADTDKON
AYNTAVTSAENIINATSQPTLDPSAVTQAANQVNTNKTALNGAQNLANKKQETTAN INRLSHLNNAQKQDLNTQVTNAPN
ISTVNQVKTKAEQLDQAMERLINGIQDKDQVKQSVNFTDADPEKQTAYNNAVTARENT INQANGTNANQSQVEAALSTVT
TTKQALNGDRKVTDAKNNANQTLSTLDNLNNAQKGAVTGN INQAHTVAEVTQAIQTAQELNTAMGNLKNSLNDKDTTLGS
QNFADADPEKKNAYNEAVRNAENILNKSTGTNVPKDQVEAAMNQVNTTKAALNGTQNLEKAKQHANTAIDGLSHLTNAQK
EALKQLVQQSTTVAEAQGNEQKANNVDAAMDKLRQS IADNATTKQONONY TDAS PNKKDAYNNAVTTAQGI IDQTTNPSLD
PTVINQAAGQVSTSKNALNGNENLEAAKQQATQSLGSLDNLNNAQKQAVTNQ INGAHTVDEANQIKQNAQNLNTAMGNLK
QAIADKDATKATVNFTDADQAKQQAYNTAVTNAENI ISKANGGNATQTEVEQATQQVNAAKQALNGNANVQHAKDEATAL
INNSNDLNQAQKDALKQQVONATTVAGVNNVKQTAQELNNAMTQLKQG IADKEQTKADGNFVNADS DKQNAYNQAVAKAE
ALISGTPDVVVTPSEITAALNKVTQAKNDLNGNTNLATAKQONVQHAIDQLPNLNQAQRDEYSKQITQATLVPNVNAIQOA
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ATTLNDAMTQLKQGIANKAQIKGSENYHDADTDKQTAYDNAVTKAEELLKQTTNPTMDPNTIQQALTKVNDTNQALNGNQ
KLADAKQDAKTTLGTLDHLNDAQKQALTTQVEQAPDIATVNNVKQNAQNLNNAMTNLNNALQDKTETLNS INFTDADQAK
KDDYTNAVSHAEGILSKANGSNASQTEVEQAMQRVNEAKQALNGNDNVQRAKDAAKQVITNANDLNQAQKDALKQQVDAR
QTVANVNTIKQTAQDLNQAMTQLKQGIADKDQTKANGNFVNADTDKQNAYNNAVAHAEQIISGTPNANVDPQQVAQALQQ
VNQAKGDLNGNHNLQVAKDNANTAIDQLPNLNQPQKTALKDQVSHAELVTGVNAIKQNADALNNAMGTLKQQIQANSQVP
QSVDFTQADQDKQQAYNNAANQAQQIANGTPTPVLAPDTVTKAVTTMNQAKDALNGDEKLAQAKQDALANLDTLRDLNQP
QRDALRNQINQAQALATVEQTKQNAQNVNTAMGNLKQGIANKDTVKASENYHDADVDKQTAYTNAVSQAEGIINQTTNPT
LNPDDITRALTQVTDAKNSLNGEAKLATEKQNAKDAVSGMTHLNDAQKQALKGQIDQSPEIATVNQVKQTATSLDQAMDQ
LSQAINDKDQILADGNYLNADPDKONAYKQAVAKAEALLNKQSGTNEVQAQVESITNEVNAAKQALNGNDNLANAKQQAK
QQLANLTHLNDAQKQSFESQITQAPLVTDVTTINOKAQTLDHAMELLRNS VADNQTTLASEDYHDATAQRQNDYNKAVTA
ANNIINQTTSPTMNPDDVNGATTQVNNTKVALDGDENLAAAKQQANNRLDQLDHLNNAQKQQLQSQITQSSDIAAVNGHK
QTAESLNTAMGNLINAIADHQAVEQRGNFINADTDKQTAYNTAVNEAAAMINKQTGQNANQTEVEQAITKVQTTLQALNG
DHNLQVAKTNATQAIDVLTSLNDPQKTALKDQVTAATLVTAVHQI EQNANTLNQAMHGLRQSIQDNAATKANSKY INEDQ
PEQONYDQAVQAANNI INEQTATLDNNAINQVAATVNTTKAALHGDVKLQNDKDHAKQTVSQLAHLNNAQKHMEDTLIDS
ETTRTAVKQDLTEVQALDQLMDALQQS IADKDATRAS SAYVNAEPNKKQAYDEAVQONAES I IAGLNNPTINKGNVSSATQ
AVISSKNALDGVERLAQDKQTAGNSLNHLDQLTPAQQQALENQINNATTCDKVAEI IAQAQALNEAMKALKES IKDQPQT
EASSKFINEDQAQKDAYTQAVQHAKDLINKTTDPTLAKS I IDQATQAVTDAKNNLHGDQKLAQDKQRATETLNNLSNLNT
PORQALENQINNAATRGEVAQKLTEAQALNQAMEALRNSIQDQQQTESGSKFINEDKPQKDAYQAAVONAKDLINQTGNP
TLDKAQVEQLTHAFKQAKDNLHGDQKLADDKQHAVTDLNQLNGLNNPQRQALESQINNAATRGEVAQKLAEAKALDQAMQ
ALRNSIQDQQQTEAGSKFINEDKPQKDAYQAAVONAKDLINQTGNPTLDKSQVEQLTQAVTTAKDNLHGDQKLARDQQQA
VTTVNALPNLNHAQQQTLTDAINAAPTRTEVAQHVQTATELDEAMETLKNKVDQVNTDKAQPNYTEASTDKKEAVDQALQ
AAQSITDPTNGSNANKDAVEQALTKLQEKVNELNGNERVAEAKTQAKQTIDQLTHLNADQIATAKQONIDQATKLOPIAEL
VDQATQLNQSMDQLQQAVNEHANVEQTIDYTQADSDKQKAYKQATADAENVLKQNANKQQVDQALONILNAKQALNGDER
VALAKTNGKHDIDQLNALNNAQQDGFKGRIDQSNDLNQIQQIVDEAKALNRAMDQLSQEITGNEGRTKGSTNYVNADTQV
KQVYDEAVDKAKQALDKSSGQONLTAEQVIKLNDAVTAAKKALNGEERLNNRKAEALQRLDQLTHLNNAQRQLAIQQINNA
ETLNKASRAINRATKLDNAMGAVQQYIDEQHLGVISSTNYINADDNLKANYDNAIANAARHELDKVQGNAIAKAEAEQLKQ
NIIDAQNALNGDQNLANAKDKANAFVNSLNGLNQQQQDLAHKAINNADTVSDVTDIVNNQIDLNDAMETLKHLVDNEIPN
AEQTVNYQNADDNAKTNFDDAKRLANTLLNSDNTNVNDINGAIQAVNDATHNLNGDQRLODAKDKAIQSINQALANKLKE
IEASNATDQDKLIAKNKAEELANSI INNINKATSNQAVSQVQTAGNHATIEQVHANEI PKAKIDANKDVDKQVQALIDEID
RNPNLTDKEKQALKDRINQILQQOGHNDINNALTKEEIEQAKAQLAQALQDIKDLVKAKEDAKQDVDKQVQALTIDEIDQNP
NLTDKEKQALKDRINQILQQGHNGINNAMTKEEIEQAKAQLAQALKEIKDLVKAKENAKQDVDKQVQALIDEIDQNPNLT
DKEKQALKDRINQILQQGHNDINNAMTKEEIEQAKAQLAQALQDIKDLVKAKEDAKNAIKALANAKRDQINSNPDLTPEQ
KAKALKEIDEAEKRALQNVENAQTIDQLNRGLNLGLDDIRNTHVWEVDEQPAVNEIFEATPEQILVNGELIVHRDDIITE
QDILAHINLIDQLSAEVIDTPSTATISDSLTAKVEVTLLDGSKVIVNVPVKVVEKELSVVKQQAIESIENAAQQKIDEIN
NSVTLTLEQKEAATAEVNKLKQQAIDHVNNAPDVHSVEEIQQQEQAYIEQFNPEQFTIEQAKSNAIKSIEDAIQHEMIDEI
KARTDLTDKEKQEAIAKXLNQLKEQATQAIQRAQSISEITEQLEQFKAQMKAANPTAKELAKRKQEAISRIKDFSNEKINS
IRNSEIGTADEKQAAMNQINEIVLETIRDINNAHTLQQVEAALNNGIARISAVQIVISDRAKQSSSTGNESNSHLTIGYG
TANHPFNSSTIGHKKKLDEDDDIDPLHMRHFSNNFGNVIKNAIGVVGISGLLASFWFFIAKRRRKEDEEEELEIRDNNKD
SIKETLDDTKHLPLLFAKRRRKEDEEDVTVEEKDSLNNGESLDKVKHTPFFLPKRRRKEDEEDVEVINENTDEKVLKDNE
HSPLLFAKRRKDKEEDVETTTSIESKDEDVPLLLAKKKNQKDNQSKDKKSASKNTS KKVAAKKKKKKSKKNKK

SEQ ID NO:14 polypeptide sequence
MNNRDKLQKFSIRKYAIGTFSTVIATLVFMGINTNHASADELNQNQKLIKQLNQTDDDDSNTHSQEIENNKQNSSGQTES
LRSSTSQNQANARLSDQFKDTNETSQQLPTNVSDDS INQSHS EANMNNEPLKVDNS TMQAHSKIVSDSDGNASENKHHKL
TENVLAESRASKNDKEKENLQEKDKSQQVHPPLDKNALQAFFDASYHNYRMIDRDRADATEY QKVKSTFDYVNDLLGNNQ
NIPSEQLVSAYQQLEKALELARTLPQQSTTEKRGRRSTRSVVENRSSRSDYLDARTEYYVSKDDDDSGFPPGTFFHASNR
RWPYNLPRSRNILRASDVQGNAY I TTKRLKDGYQWDILFNSNHKGHEYMYYWFGLPSDQTPTGPVTFTIINRDGSSTSTG
GVGFGSGAPLPQFWRSAGAINS SVANDFKHGSATNYAFYDGVNNFSDFARGGELY FDREGATQTNKYYGDENFALLNSEK
PDQIRGLDTIYSFKGSGDVSYRISFKTQGAPTARLYYAAGARSGEYKQATNYNQLYVEPYKNYRNRVOSNVQVKNRTLHL
KRTIRQFDPTLORTTDVPILDSDGSGSIDSVYDPLSYVKNVTGTVLGIYPSYLPYNQERWQGANAMNAYQIEELFSQENL
QNAARSGRPIQFLVGFDVEDSHHNPETLLPVNLYVKPELKHTIELYHDNEKQDRKEFSVSK

SEQ ID NO:15 polypeptide sequence

MSGTLHNTVGSGILPYQQEIRIKLTSNEPIKDSEWSITGYPNTLTLONAVGRTNNATEKNLALVGHIDPGNYFITVKFGD
KVEQFEIRSKPTPPRIITTANELRGNPNHKPEIRVTDIPNDTTAKIKLVMGGTDGDHDPEINPYTVPENYTVVAEAYHDN
DPSKNGVLTFRSSDYLKDLPLSGELKAIVYYNQYVQSNFSKSVPFSSDTTPPTINEPAGLVHKY YRGDHVEI TLPVTDNT
GGSGLRDVNVNLPQGWTKTFTINPNNNTEGTLKLIGNIPSNEAYNTTYHFNITATDNSGNTTNPAKTFILNVGKLADDLN
PVGLSRDQLQLVTDPSSLSNSEREEVKRKISEANANIRSYLLQNNPILAGVNGDVTFYYRDGSVDVIDAENVITYEPERK
SIFSENGNTNKKEAVITIARGQNYTIGPNLRKYFSLSNGSDLPNRDFTSISAIGSLPSSSEISRLNVGNYNYRVNAKNAY
HKTQQELNLKLKIVEVNAPTGNNRVYRVSTYNLTNDEINKIKQAFKAARNSGLNLNDNDITVSNNFDHRNVSSVTVTIRKG
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DLIKEFSSNLNNMNFLRWVNIRDDYTISWTSSKIQGRNTDGGLEWSPDHKSLIYKYDATLGRQINTNDVLTLLQATAKNS
NLRSNINSNEKQLAERGSNGYSKSIIRDDGEKSYLLNSNPIQVLDLVEPDNGYGGRQVSHSNVIYNEKNSSIVNGQVPEA
NGASAFNIDKVVKANAANNGIMGVIYKAQLYLAPYSPKGYIEKLGONLSNTNNVINVYFVPSDKVNPSITVGNYDHHTVY
SGETFKNTINVNDNYGLNTVASTSDSAITMTRNNNELVGQAPNVTNS INKIVKVKATDKSGNESIVSFTVNIKPLNEKYR
ITTSSSNQTPVRISNIQNNANLSIEDQNRVKSSLSMTKILGTRNYVNESNNDVRSQVVSKVNRSGNNATVNVTTTFSDGT
TNTITVPVKHVLLEVVPTTRTTVRGQQFPTGKGTSPNDFFSLRTGGPVDARIVWVNNQGPDINSNQIGRDLTLHAEIFFD
GETTPIRKDTTYKLSQSIPKQIYETTINGRFNSSGDAYPGNFVQAVNQYWPEHMDFRWAQGSGTPS SRNAGSFTKTVTVV
YONGQTENVNVLFKVKPNKPVIDSNSVISKGQLNGQQILVRNVPQNAQVTLYQSNGTVIPNTNTTIDSNGIATVTIQGTL
PTGNITAKTSMTNNVTYTKQNSSGIASNTTEDISVFSENSDQVNVTAGMQAKNDGIKIIKGTNYNFNDFNSFISNIPAHS
TLTWNEEPNSWKNNIGTTTKTVTVTLPNHQGTRTVDIPITIYPTVTAKNPVRDQKGRNLTNGTDVYNYIIFENNNRLGGT
ASWKDNRQPDKNIAGVQNLIALVNYPGISTPLEVPVKVWVYNFDFTQPIYKIQVGDTFPKGTWAGYYKHLENGEGLPIDG
WKFYWNQOSTGTTSDQWQSLAYTRTPFVKTGTYDVVNPSNWGVWQTSQSAKFIVTNAKPNQPTITQSKTGDVTVTPGAVR
NILISGTNDYIQASADKIVINKNGNKLTTFVKNNDGRWIVETGSPDINGIGPTNNGTAISLSRLAVRPGDSIEAIATEGS
GETISTSATSEIYIVKAPQPEQVATHTYDNGTFDILPDNSRNSLNPTERVEINY TEKLNGNETQKSFTITKNNNGKWTIN
NKPNYVEFNQDNGKVVFSANTIKPNSQITITPKAGQGNTENTNPTVIQAPAQHTLTINEIVKEQGQNVTNDD INNAVQVP
NKNRVAIKOGNALPTNLAGGSTSHIPVVIYYSDGSSEEATETVRTKVNKTELINARRRLDEEISKENKTPSSIRNFDQAM
NRAQSQINTAKSDADQVIGTEFATPQQVNSALSKVQAAQNKINEAKALLONKADNSQLVRAKEQLQQSIQPAASTDGMTQ
DSTRNYNNKRQAAEQATQHANSVINNGDATSQQINDAKNTVEQAQRDYVEAKSNLRADKSQLQSAYDTLNRDVLTNDKKP
ASVRRYNEAISNIRKELDTAKADASSTLRNTNPSVEQVRDALNKINTVQPKVNQAIALLQPKENNSELVQAKKRLQDAVN
DIPQTQGMTQQTINNYNDKQREAERALTSAQRVIDNGDATTQEITSEKSKVEQAMQALTNAKSNLRADKNELQTAYNKLI
ENVSTNGKKPASIRQYETAKARIQNQINDAKNEAER ILGNDNPQVSQVTQALNKIKAIQPKLTEAINMLONKENNTELVN
AKNRLENAVNDTDPTHGMTQETINNYNAKKREAQNEIQKANMI INNGDATAQDISSEKSKVEQVLQALQNAKNDLRADKR
ELQTAYNKLIQONVNTNGKKPSSIQNYKSARRNIENQYNTAKNEAHNVLENTNPTVNAVEDALRKINAIQPEVTKAINILQ
DKEDNSELVRAKEKLDQAINSQPSLNGMTQESINNYTTKRREAQNIASSADTI INNGDASIEQITENKIRVEEATNALNE
AKQHLTADTTSLKTEVRKLSRRGDTNNKKPSSVSAYNNTIHSLQSEITQTENRANTIINKPIRSVEEVNNALHEVNQLNQ
RLTDTINLLQPLANKESLKEARNRLESKINETVQTDGMTQQSVENYKQAKIKAQNESSIAQTL INNGDASDQEVSTEIEK
LNQKLSELTNSINHLTVNKEPLETAKNQLQANIDQKPSTDGMTQQSVQSYERKLQEAKDKINSINNVLANNPDVNAIRTN
KVETEQINNELTQAKQGLTVDKQPLINAKTALQQSLDNQPSTTGMTEATIQNYNAKRQKAEQVIQNANKIIENAQPSVQQ
VSDEKSKVEQALSELNNAKSALRADKQELQQAYNQLIQPTDLNNKKPASITAYNQRYQQFSNELNSTKTNTDRILKEQNP
SVADVNNALNKVREVQQKLNEARALLONKEDNSALVRAKEQLQQAVDQVPSTEGMTQQTKDDYNSKQQAAQQE I SKAQQV
IDNGDATTQQISNAKTNVERALEALNNAKTGLRADKEELQNAYNQLTONIDTSGKTPASIRKYNEAKSRIQTQIDSAKNE
ANSILTNDNPQVSQVTAARLNKIKAVQPELDKATAMLKNKENNNALVQAKQQLQQIVNEVDPTQGMTTDTANNYKSKKREA
EDEIQKAQQITNNGDATEQQITNETNRVNQAINAINKAKNDLRADKSQLENAYNQLIQNVDTNGKKPASIQQYQAARQAI
ETQYNNAKSEAHQILENSNPSVNEVAQALQKVEAVQLKVNDATIHILQNKENNSALVTAKNQLQQSVNDQPLTTGMTQDSI
NNYEAKRNEAQSAIRNAEAVINNGDATAKQISDEKSKVEQALAHLNDAKQQLTADTTELQTAVQQLNRRGDTNNKKPRS T
NAYNKAIQSLETQITSAKDNANAVIQKPIRTVQEVNNALQQVNQLNQQOLTEAINQLQPLSNNDALKAARLNLENKINQTV
QTDGMTQQSIEAYQNAKRVAQNESNTALALINNGDADEQQITTETDRVNQQTTNLTQAINGLTVNKEPLETAKTALQNNT
DQVPSTDGMTQQSVANYNQKLQIAKNE INTINNVLANNPDVNAIKTNKAEAERISNDLTQAKNNLQVDTQPLEKIKRQLQ
DEIDQGTNTDGMTQDSVDNYNDSLSAAIIEKGKVNKLLKRNPTVEQVKESVANAQQVIQDLONARTSLVPDKTQLQEAKN
RLENSINQQTDTDGMTQDSLNNYNDKLAKARQNLEKISKVLGGQPTVAEIRQNTDEANAHKQALDTARSQLTLNREPYIN
HINNESHLNNAQKDNFKAQVNSAPNHNTLETIKNKADTLNQSMTALSES IADYENQKQQENYLDASNNKRQDYDNAVNAA
KGILNQTQSPTMSADVIDQKAEDVKRTKTALDGNQRLEVAKQQALNHLNTLNDLNDAQRQTLTDTINHSPNINSVNQAKE
KANTVNTAMTQLKQTIANYDDELHDGNY INADKDKKDAYNNAVNNAKQLINQSDANQAQLDPAEINKVTQRVNT TKNDLN
GNDKLAEAKRDANTTIDGLTYLNEAQRNKAKENVGKASTKTNITSQLODYNQLNIAMQALRNSVNDVNNVKANSNYINED
NGPKEAYNQAVTHAQTLINAQSNPEMSRDVVNQKTQAVNTAHQNLHGQQKLEQAQSSANTEICGNLPNLTNTQKAKEKELV
NSKQTRTEVQEQLNQAKSLDSSMGTLKSLVAKQPTVQKTSVY INEDQPEQSAYNDSITMGQTIINKTADPVLDKTLVDNA
ISNISTKENALHGEQKLTTAKTEAINALNTLADLNTPQKEAIKTAINTAHTRTDVTAEQSKANQINSAMHTLRONISDNE
SVTNESNYINAEPEKQHAFTEALNNAKE IVNEQQATLDANSINQKAQAILTTKNALDGEEQLRRAKENADQEINTLNQLT
DAQRNSEKGLVNSSQTRTEVASQLAKAKELNKVMEQLNHL INGKNQMINSSKFINEDANQQQAYSNAIASAEALKNKSQON
PELDKVTIEQAINNINSAINNLNGEAKLTKAKEDAVASINNLSGLTNEQKTKENQAVNGAQTRDQVANKLRDAEALDQSM
QTLRDLVNNQNATHSTSNYFNEDSTQKNTYDNAIDNGSTYITGQHNPELNKSTIDQTISRINTAKNDLHGVEKLQRDKGT
ANQEIGQLGYLNDPQKSGEESLVNGSNTRSEVEEHLNEAKSLNNAMKQLRDKVAEKTNVKQSSDYINDSTEHQRCGYDQAL
QEAENTINEIGNPTLNKSEIEQKLQQLTDAQNALQGSHLLEEAKNNAITGINKLTALNDAQRQKAIENVQAQQTIPAVNQ
QLTLDREINTAMQALRDKVGQONNVHQQSNYFNEDEQPKHNYDNSVQAGQTI IDKLQDPIMNKNEIEQAINQINTTQTAL
SGENKLHTDQESTNRQIEGLSSLNTAQINAEKDLVNQAKTRTDVAQKLARRKEINSAMSNLRDGIQNKEDIKRSSAYINA
DPTKVTAYDQALQNAENIINATPNVELNKATIEQALSRVQQAQQODLDGVQQLANAKQOATQTVNGLNSLNDGQKRELNLL
INSANTRTKVQEELNKATELNHAMEALRNSVQNVDQVKQSSNYVNEDQPEQHNYDNAVNEAQATINNNAQPVLDKLAIER
LTQTVNTTKDALHGAQKLTQDQQAAETGIRGLTSLNEPQKNAEVAKVTAATTRDEVRNIRQEATTLDTAMLGLRKSIKDK
NDTKNSSKYINEDHDQQQAYDNAVNNAQQVIDETQATLSSDTINQLANAVTQAKSNLHGDTKLQHDKDSAKQTIAQLONL
NSAQKHMEDSLIDNESTRTQVQHDLTEAQALDGLMGALKESIKDYTNIVSNGNY INAEPSKKQAYDAAVONAQNTI INGTN
QPTINKGNVTTATQTVKNTKDALDGDHRLEEAKNNANQTIRNLSNLNNAQKDAEKNLVNSASTLEQVQONLQTAQQLDNA
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MGELRQSIAKKDQVKADSKYLNEDPQIKQONYDDAVQRVETI INETQNPELLKANIDQATQSVONAEQATHGAEKLNQDKQ
TSSTELDGLTDLTDAQREKLREQINTSNSRDDIKQKIEQAKALNDAMKKLKEQVAQKDGVHANSDYTNEDSAQKDAYNNA
LKQAEDIINNSSNPNLNAQDITNALNNIKQAQDNLHGAQKLQQDKNTTNQAIGNLNHLNQPQKDALIQAINGATSRDQVA
EKLKEAEALDEAMKQLEDQVNQDDQISNSSPFINEDSDKQKTYNDKIQAAKEI INQTSNPTLDKQKIADTLONIKDAVNN
LHGDQKLAQSKQDANNQLNHLDDLTEEQKNHFKPLINNADTRDEVNKQLETAKQLNGDMSTLHKVINDKDQTIQHLSNYIN
ADNDKKQNYDNAIKEAEDLIHNHPDTLDHKALQDLLNKIDQAHNELNGESRFKQALDNALNDIDSLNSLNVPQRQTVKDN
INHVTTLESLAQELQKAKELNDAMKAMRDS IMNQEQIRKNSNYTNEDLAQQONAYNHAVDKINNITIGEDNATMDPQIIKQA
TQDINTAINGLNGDQKLQDAKTDAKQQITNFTGLTEPQKQALENI INQQTSRANVAKQLSHAKFLNGKMEELKVAVAKAS
LVRONSNYINEDVSEKEAYEQATAKGQEI INSENNPTISSTDINRTIQEINDAEQNLHGDNKLRQAQETAKNEIQNLDGL
NSAQITKLIQODIGRTTTKPAVTQKLEEAKAINQAMQQLKQSIADKDATLNS SNYLNEDSEKKLAYDNAVSQAEQLINQLN
DPTMDISNIQATITQKVIQAKDSLHGANKLAQNQADSNLIINQSTNLNDKQKQALNDLINHAQTKQQVAEI IAQANKLNNE
MGTLKTLVEEQSNVHQQSKYINEDPQVQONIYNDS IQKGREILNGTTDDVLNNNKIADAIQNTHLTKNDLHGDQKLQKAQQ
DATNELNYLTNLNNSQRQSEHDEINSAPSRTEVSNDLNHAKALNEAMRQLENEVALENSVKKLSDFINEDEARQNEYSNA
LQKAKDIINGVPSSTLDKATIEDALLELQNARESLHGEQKLQEAKNQAVAEIDNLQALNPGQVLAEKTLVNQASTKPEVQ
EALQKAKELNEAMKALKTEINKKEQIKADSRYVNADSGLQANYNSALNYGSQIIATTQPPELNKDVINRATQTIKTAENN
LNGQSKLAEAKSDGNQSTEHLQGLTQSQKDKQHDLINQAQTKQQVDDIVNNSKQLDNSMNQLQQIVNNDNTVKQNSDFIN
EDSSQQDAYNHAIQAAKDLITAHPTIMDKNQIDQAIENIKQALNDLHGSNKLSEDKKEASEQLONLNSLTNGQKDTILNH
IFSAPTRSQVGEKIASAKQLNNTMKALRDS IADNNEILQSSKYFNEDSEQONAYNQAVNKAKNIINDQPTPVMANDEIQS
VLNEVKQTKDNLHGDQKLANDKTDAQATLNALNYLNQAQRGNLETKVONSNSRPEVQKVVQLANQLNDAMKKLDDALTGN
DATKQTSNYINEDTSQQVNFDEYTDRGKNIVAEQTNPNMSPTNINTIADKITEAKNDLHGVQKLKQAQQQSINTINQMTG
LNQAQKEQLNQEIQQTQTRSEVHQVINKAQALNDSMNTLRQSITDEHEVKQTSNYINETVGNQTAYNNAVDRVKQIINQT
SNPTMNPLEVERATSNVKISKDALHGERELNDNXNSKTFAVNHLDNLNQAQKEALTHEIEQATIVSQVNNI YNKAKALNN
DMKKLKDIVAQQDNVRQSNNYINEDSTPQNMYNDTINHAQSIIDQVANPTMSHDEIENAINNIKHAINALDGEHKLQQAK
ENANLLINSLNDLNAPQRDAINRLVNEAQTREKVAEQLQSAQALNDAMKHLRNSIQNQSSVRQESKYINASDAKKEQYNH
AVREVENIINEQHPTLDKEIIKQLTDGVNQANNDLNGVELLDADKQONAHQS IPTLMHLNQAQONALNEKINNAVTRTEVA
AITGQAKLLDHAMENLEESIKDKEQVKQSSNYINEDSDVQETYDNAVDHVTEILNQTVNPTLSIEDIEHAINEVNQAKKQ
LRGKQKLYQTIDLADKELSKLDDLTSQQSSSISNQIYTAKTRTEVAQAIEKAKS LNHAMKALNKVYKNADKVLDSSRFIN
EDQPEKKAYQQAINHVDSITHRQTNPEMDPTVINSITHELETAQNNLHGDQKLAHAQQODAANVINGLIHLNVAQREVMIN
TNTNATTREKVAKNLDNAQALDKAMETLQQVVAHKNNILNDSKYLNEDSKYQQQYDRVIADAEQLLNQTTNPTLEPYKVD
IVKDNVLANEKILFGAEKLSYDKSNANDEIKHMNYLNNAQKQSTIKDMISHAALRTEVKQLLQQAKILDEAMKSLEDKTQV
VITDTTLPNYTEASEDKKEKVDQTVSHAQAIIDKINGSNVSLDQVRQALEQLTQASENLDGDQRVEEAKVHANQTIDQLT
HLNSLQOQQTAKESVKNATKLEETIATVSNNAQALNKVMGKLEQFINHADSVENSDNYRQADDDKI TAYDEALEHGQDIQKT
NATONETKQALQOLIYAETSLNGFERLNHARPRALEYIKSLEKINNAQKSALEDKVTQSHDLLELEHIVNEGTNLNDIMG
ELANAIVNNYAPTKASINYINADNLRKDNFTQAINNARDALNKTQGONLDFNAIDTFKDDIFKTKDALNGIERLTAAKSK
AEKLIDSLKFINKAQFTHANDEIMNTNSTAQLSRIVNQAFDLNDAMKSLRDELNNQAFPVQASSNYINSDEDLKQQFDHA
LSNARKVLAKENGKNLDEKQIQGLXQVIEDTKDALNGIQRLSKAKAKAIQYVOSLSYINDAQRHIAENNIHNSDDLSSLA
NTLSKASDLDNAMKDLRDTIESNSTSVPNSVNY INADKNLQIEFDEALQQASATSSKTSENPATIEEVLGLSQAIYDTKN
ALNGEQRLATEKSKDLKLIKGLKDLNKAQLEDVTNKVNSANTLTELSQLTQSTLELNDKMKLLRDKLKTLVNPVKASLNY
RNADYNLKRQFNKALKEAKGVLNKNSGTNVNINDIQHLLTQIDNAKDQLNGERRLKEHQQKSEVFIIKELDILNNAQKAA
IINQIRASKDIKIINQIVDNAIELNDAMQGLKEHVAQLTATTKDNIEYLNADEDHKLQYDYAINLANNVLDKENGTNKDA
NITIGMIQNMDDARALLNGIERLKDAQTKAHNDIKDTLKRQLDEIEHANATSNSKAQAKQMVNEEARKALSNINDATSND
LVNQAKDEGQSAIEHIHADELPKAKLDANQMIDQKVEDINHLISQNPNLSNEEKNKLISQINKLVNGIKNEIQQAINKQQ
IENATTKLDEVIETTKKLITIAKAEAKQMIKELSQKKRDAINNNTDLTPSQKAHALADIDKTEKDALQHIENSNSIDDINN
NKEHAFNTLAHIIIWDTDQQPLVFELPELSLONALVTSEVVVHRDETISLESIIGAMTLTDELKVNIVSLPNTDKVADHL
TAKVKVILADGSYVTVNVPVKVVEKELQIAKKDAIKTIDVLVKQKIKDIDSNNELTSTQREDAKAEI ERLKKQATIDKVNH
SKSIKDIETVKRTDFEEIDQFDPKRFTLNKAKKDIITDVNTQIQNGFKEIETIKGLTSNEKTQFDKQLTALQKEFLEKVE
HAHNLVELNQLQQEFNNRYKHILNQAHLLGEKHIAEHKLGYVVVNKTQQILNNQSASYFIKQWALDRIKQIQLETMNSIR
GAHTVODVHKALLQOGIEQILKVNVSIINQSFNDSLHNFNYLHSKFDARLREKDVANHIVQTETFKEVLKGTGVEPGKINK
ETQQPKLHKNDNDSLFKHLVDNFGKTVGVITLTGLLSSFWLVLAKRRKKEEEEKQS TKNHHKDIRLSDTDKIDPIVITKR
KIDKEEQIQONDDKHSIPVAKHKKSKEKQLSEEDIHSTPVVKRKQNSDNKDTKQKKVTSKKKKTPQSTKKVVKTKKRSKK

SEQ ID NO:16 polypeptide sequence

MRDKKGPVNKRVDFLSNKLNKYSIRKFTVGTASILIGSLMYLGTQQEAEAAENNIENPTTLKDNVOSKEVKIEEVTNKDT
APQGVEAKSEVTSNKDTIEHEASVKAEDISKKEDTPKEVANVAEVQPKSSVTHNAEAPKVRKARSVDEGSFDITRDSKNV
VESTPITIQGKEHFEGYGSVDIQKNPTDLGVSEVTRFNVGNESNGLIGALQLKNKIDFSKDFNFKVRVANNHQSNTTGAD
GWGFLFSKGNAEEYLTNGGILGDKGLVNSGGFKIDTGYIYTSSMDKTEKQAGQGYRGYGAFVKNDSSGNSQMVGENTDKS
KTNFLNYADNSTNTSDGKFHGQRLNDVILTYVASTGKMRAEYAGKTWETS ITDLGLSKNQAYNFLITSSQRWGLNQGINA
NGWMRTDLKGSEFTFTPEAPKTITELEKKVEEI PFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEITISKG
ESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDS IVEKEE
IPFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEI ISKGESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDP
KLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDSIVEKEE I PFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTIT
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TPTLKNPLTGEIISKGESKEEITKDPINELTEYGPETITPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSV
TKYGPVKGDSIVEKEEIPFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEI ISKGESKEEITKDPVNELTE
FCGGEKIPQGHKDIFDPNLPTDQTEKVPGKPGIKNPDTGKVIEEPVDDVIKHGPKTGTPETKTVEIPFETKREFNPKLQPG
EERVKQEGQPGSKTITTPITVNPLTGEKVGEGQPTEEITKQPVDKIVEFGGEKPKDPKGPENPEKPSRPTHPSGPVNPNN
PGLSKDRAKPNGPVHSMDKNDKVKKSKIAKE SVANQEKKRAELPKTGLESTQKGLIFSSIIGIAGLMLLARRRKN

SEQ ID NO:17 polypeptide sequence
MGKRRQGPINKKVDFLPNKLNKYSIRKFTVGTAS ILLGSTLIFGSSSHEAKAAEEKQVDPITQANQNDSSERSLENTNQP
TVNNEAPQMS STLQAEEGSNAEAPNVPTIKANSDNDTQTQFSEAPTRNDLARKEDI PAVSKNEELQSSQPNTDSKIEPTT
SEPVNLNYSSPFMSLLSMPADSSSNNTKNTIDIPPTTVKGRDNYDFYGRVDIQSNPTDLNATNLTRYNYGQPPGTTTAGA
VQFKNQVSFDKDFDFNIRVANNRQSNTTGADGWGFMFSKKDGDDFLKNGGILREKGTPSAAGFRIDTGYYNNDPLDKIQK
QAGQGYRGYGTFVKNDSQGNTSKVGSGTPSTDFLNYADNTTNDLDGKFHGQKLNNVNLKYNASNQTFTATYAGKTWTATL
SELGLSPTDSYNFLVTSSQYGNGNSGTYADGVMRADLDGATLTYTPKAVDGDPITSTKE I PFNKKREFDPNLAPGTEKVY
QKGEPGIETTTTPTYVNPNTGEKVGEGTPTTKITKQPVDEIVHYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQTTQPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKQKGEPATKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEK
ITKQPVDEITEYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDK
KREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKG
SQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPTTK
NPLTGEKVGEGEPTEKVTKQPVDEIVHYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGP
VDGDPITSTEEIPFDKKREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDE IVHYGGEE
IKPGHKDEFDPNAPKGSQTTQPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEE I PFDKKREFDPNLAPGTEKVV
QKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEQI PQGHKDEFDPNAPVDSKTEVPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPKVGNPITSTEEI PFDKKRVFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPILVNP ITGEKVGEGKSTEK
VTKQPVDEIVEYGPTKAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPG
TPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGTPTQSGAPEQPNRSMHSTDNKNQLPDTGENRQ
ANEGTLVGSLLAIVGSLFIFGRRKKGNEK

SEQ ID NO:18 polypeptide sequence
MKKLYTSYGTYGFLHQIKINNPTHQLFQFSASDTSVIFEETDGETVLKSPSIYEVIKEIGEFSEHHFYCATFIPSTEDHA
YQLEKKLISVDDNFRNFGGFKSYRLLRPAKGTTYKIYFGFADRHAYEDFKQSDAFNDHFSKDALSHYFGSSGQHSSYFER

YLYPIKE

SEQ ID NO:19 polypeptide sequence
MYLYTSYGTYQFLNQIKLNHQERSLFQFSTNDSSIILEESEGKSILKHPSAYQVIDSTGEFNEHHFYSAIFVPTSEDHRQ
QLEKKLLLVDVPLRNFGGFKSYRLLKPTEGSTYKIYFGFANRTAYEDFKASDIFNENFSKDALSQYFGASGQHSSYFERY

LYPIEDH

SEQ ID NO:20 polypeptide sequence
MINRDNKKAITKKGMISNRLNKFSIRKYTVGTASILVGTTLIFGLGNQEAKAAENTSTENAKQDDATTSDNKEVVSETEN
NSTTENDSTNPIKKETNTDSQPEAKEESTTSSTQQQQNNVTATTETKPQNIEKENVKPS TDKTATEDTSVILEEKKAPNY
TNNDVTTKPSTSEIQTKPTTPQESTNIENSQPQPTPSKVDNQVTDATNPKEPVNVSKEELKNNPEKLKELVRNDNNTDRS
TKPVATAPTSVAPKRLNAKMRFAVAQPAAVASNNVNDLITVTKQTIKVGDGKDNVAAAHDGKDIEYDTEFT IDNKVKKGD
TMTINYDKNVIPSDLTDKNDPIDITDPSGEVIAKGTFDKATKQITYTFTDYVDKYEDIKARLTLYSY IDKQAVPNETSLN
LTFATAGKETSQNVSVDYQDPMVHGDSNIQSIFTKLDENKQTIEQQIYVNPLKKTATNTKVDIAGSQVDDYGNIKLGNGS
TIIDONTEIKVYKVNPNQQLPQSNRIYDFSQYEDVTSQFDNKKSFSNNVATLDFGDINSAYIIKVVSKYTPTSDGELDIA
QGTSMRTTDKYGYYNYAGYSNFIVTSNDTGGGDGTVKPEEKLYKIGDYVWEDVDKDGVQGTDSKEKPMANVLVTLTYPDG
TTKSVRTDANGHYEFGGLKDGETYTVKFETPAGYLPTKVNGTTDGEKDSNGSS I TVKINGKDDMSLDTGFYKEPKYNLGD
YVWEDTNKDGIQDANEPGIKDVKVTLKDSTGKVIGTTTTDASGKYKFTDLDNGNYTVEFETPAGYTPTVKNTTAEDKDSN
GLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYRFDNL
DSGKYKVIFEKPAGLTQTVINTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFILDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDAGKHTPVKPMS TTKDHHNKAKALPETGSENNGSNNATLF
GGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO:21 polypeptide sequence

MINKKNNLLTKKKPIANKSNKYAIRKFTVGTASIVIGATLLFGLGHNEAKAEENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQS SDEEK
NDVINNNQSINTDDNNQI IKKEETNNYDGIEKRSEDRTESTTNVDENEATFLQKTPQDNTHLTEEEVKESSSVESSNSS T
DTAQQPSHTTINREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNIDEKISNQDE
LLNLPINEYENKARPLSTTSAQPSIKRVTVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDQS ITEGYDDSEGVIKAHDAENLIYDVTFEVD



WO 2007/113222 PCT/EP2007/053057
8/68

DKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKIKDNSGEI IATGTYDNKNKQITYTFTDYVDKYENIKAHLKLTSYIDKSKV
PNNNTKLDVEYKTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNISGNGDEGST
TIDDSTIIKVYKVGDNQNLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNINFGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQT
VTMQTTINEYTGEFRTASYDNTIAFSTSSGQGQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGT
SKSVRTDEDGKYQFDGLKNGLTYKITFETPEGY TPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGQDDMTIDSGFYQTPKYSLGNY
VWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGNIISTTTTDENGKYQFDNLNSGNY IVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDAD
GEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDLGNSSDKS TKDKLPDTGANEDYGSKGTLLGTLFAGL
GALLLGKRRKNRKNKN

SEQ ID NO:22 polypeptide sequence
MSNNFKDDFEKNRQSIDTNSHQDHTEDVEKDOSELEHQDTIENTEQQFPPRNAQRRKRRRDLATNHNKQVHNESQTSEDN
VQNEAGTIDDRQVESSHSTESQEPSHQDSTPQHEEEY YNKNAFAMDKSHPEPIEDNDKHETIKDAENNTEHSTVSDKS IA
EQSQQPKPYFATGANQANTSKDKHDDVTVKQDKDESKDHHSGKKGAAIGAGTAGVAGAAGAMGVSKAKKHSNDAQNKSNS
DKSNNSTEDKASQDKSKDHHNGKKGAAIGAGTAGLAGGAASKSASAASKPHASNNASONHDEHDNHDRDKERKKGGMAKV
LLPLIAAVLIIGALAIFGGMALNNHNNGTKENKIANTNKNNADESKDKDTSKDASKDKSKSTDSDKSKEDQDKATKDESD
NDQNNANQANNQAQNNONQQQANONQQQQQORQGGGQRHTVNGQENLYRIAIQY YGSGSPENVEKIRRANGLSGNNIRNG
QQIVIP

SEQ ID NO:23 polypeptide sequence

MIELIKMEGMIVVSNNNFKDDFEKNRQS INPDEQQTELKEDDKTNENKKEADSQNSLSNNSNQOFPPRNAQRRKRRRETA
TNQSKQODDKHQKNSDAKTTEGSLDDRYDEAQLOQOHDKSQQONKTEKQSQDNRMKDGKDAATIVNGTSESPEHKSKSTON
RPGPKAQQQKRKSESTQSKPSTNKDKKAATGAGIAGAAGVAGAAETS KRHENKKDKQDS KHSNHENDEKS VKNDDQKQSK
KGKKAAVGAGAAAGVGAAGVAHHNNQONKHHNEEKN SNONNQYNDQSEGKKKGGFMKILLPLIARILILGAIAIFGGMALN
NHNDSKSDDQKIANQSKKDSDKKDGAQSEDNKDKKSDSNKDKKSDSDKNADDDSDNSS SNPNATSTNNNDNVANNNSNYT
NQONQODNANQNSNNQQATQGQQSHTVYGQENLYRIAIQYYGEGTQANVDKI KRANGLSSNNIHNGQTLVIPQ

SEQ ID NO:24 polypeptide sequence
MKNKLIAKSLLTIAAIGITTTTIASTADASEGYGPREKKPVSINHNIVEYNDGTFKYQSRPKFNSTPKY IKFKHDYNILE
FNDGTFEYGAR PQFNKPAAKTDATIKKEQKLIQAQNLVREFEKTHTVSAHRKAQKAVNLVSFEYKVKKMVLQERIDNVLK
QGLVR

SEQ ID NO:25 polypeptide sequence
MKTRIVSSVTTTLLLGSILMNPVANAADSDINIKTGTTDIGSNTTVKTGDLVTYDKENGMHKKVFYSFIDDKNHNKKLLY
IRTKGTIAGQYRVYSEEGANKSGLAWPSAFKVQLQLPDNEVAQISDYYPRNSIDTKEYMSTLTYGFNGNVTGDDTGKIGG
LIGANVSIGHTLKYVQPDFKTILESPTDKKVGWKVIFNNMVNQNWGPYDRDSWNPVYGNQLFMKTRNGSMKAAENFLDPN
KASSLLSSGFSPDFATVITMDRKASKQQTNIDVIYERVRDDYQLHWTSTNWKGTNTKDKWTDRSSERYKIDWEKEEMTN

SEQ ID NO:26 polypeptide sequence
MHMKNKYISKLLVGAATITLATMISNGEAKASENTQQTSTKHQTTQNNYVTDQQKAFYQVLHLKGITEEQRNQYIKTLRE
HPERAQEVFSESLKDS KNPDRRVAQQONAFYNVLKNDNLTEQEKNNY IAQIKENPDRSQQVWVESVQSSKAKERQNIENAD
KAIKDFQDNKAPHDKSAAYEANSKLPKDLRDKNNRFVEKVSIEKATVRHDERVKSANDAISKLNEKDS IENRRLAQREVN
KAPMDVKEHLOKQLDALVAQKDAEKKVAPKVEAPQIQSPQIEKPKAESPKVEVPQSKLLGYYQSLKDSFNYGYKYLTDTY
KSYKEKYDTAKYYYNTYYKYKGAIDQTVLTVLGSGSKSYIQPLKVDDKNGYLAKSYAQVRNYVTESINTGKVLYTFYQNP
TLVKTAIKAQETASSIKNTLSNLLSFWK

SEQ ID NO:27 polypeptide sequence
MTKHYLNSKYQSEQRSSAMKKITMGTASIILGSLVYIGADSQQVNAATEATNATNNQS TQVSQATSQPINFQVOKDGSSE
KSHMDDYMQHPGKVIKQNNKYYFQTVLNNASFWKEYKFYNANNQELATTVVNDNKKADTRTINVAVEPGYKSLTTKVHIV
VPQINYNHRYTTHLEFEKAIPTLADAAKPNNVKPVQPKPAQPKTPTEQTKPVQPKVEKVKPTVTTTSKVEDNHSTKVVST
DTTKDQTKTQTAHTVKTAQTAQEQNKVQTPVKDVATAKSESNNQAVSDNKSQQTNKVTKHNETPKQASKAKELPKTGLTS
VDNFISTVAFATLALLGSLSLLLFKRKESK

SEQ ID NO:28 polypeptide sequence

MNKQQKEFKSFYSIRKSSLGVASVAISTLLLLMSNGEAQAAAEETGGTNTEAQPKTEAVASPTTTSEKAPETKPVANAVS
VSNKEVEAPTSETKEAKEVKEVKAPKETKAVKPAAKATNNTYPILNQELREAIKNPAIKDKDHSAPNSRPIDFEMKKENG
EQQFYHYASSVKPARVIFTDSKPEIELGLQSGQFWRKFEVYEGDKKLPIKLVSYDTVKDYAY IRFSVSNGTKAVKIVSST



WO 2007/113222 PCT/EP2007/053057
9/68

HFNNKEEKYDYTLMEFAQPIYNSADKFKTEEDYKAEKLLAPYKKAKTLERQVYELNKIQDKLPEKLKAEYKKKLEDTKKA
LDEQVKSAITEFQNVQPTNEKMTIDLODTKYVVYESVENNESMMDTFVKHP IKTGMLNGKKYMVMETTNDDYWKDFMVEGQ
RVRTISKDAKNNTRTIIFPYVEGKTLYDAIVKVHVKTIDYDGQYHVRIVDKEAFTKANTDKSNKKEQQDNSAKKEATPAT
PSKPTPSPVEKESQKQDSQKDDNKQLPSVEKENDASSESGKDKTPATKPTKGEVESSSTTPTKVVSTTQNVAKPTTASSK
TTKDVVQTSAGSSEAKDSAPLQKANI KNTNDGHTQSQNNKNTQENKAKSLPQTGEESNKDMTLPLMALLALSSIVAFVLP
RKRKN

SEQ ID NO:29 polypeptide sequence

MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTAS ILVGTTLIFGLSGHEAKAAEHTNGELNQSKNETTAPSENKTTEKVDSR
QLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETSSNMQSPONATASQSTTQTSNVTTNDKSSTTYSNETDKSNLTQAKNVSTTPKT
TTIKQRALNRMAVNTVAAPQQGTNVNDKVHFTNIDIAIDKGHVNKTTGNTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTONLYNAQGNIIAKGIYDSKINTTTYTFTNYVDQYTNVSGSFEQVAFAKRENATTDKTAYKMEV
TLGNDTYSKDVIVDYGNQKGQQLISSTNY INNEDLSRNMTVYVNQPKKTYTKETFVTNLTGYKFNPDAKNFKI YEVTDQN
QFVDSFTPDTSKLKDVTGQFDVIYSNDNKTATVDLLNGQSSSDKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLETONGKSSWSNS
YSNVNGSSTANGDQKKYNLGDYVWEDTNKDGKQDANEKGIKGVYVILKDSNGKELDRTTTDENGKYQFTGLSNGTYSVEF
STPAGYTPTTANAGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKGIKGVKVTLON
EKGEVIGTTETDENGKYRFDNLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVT ITDHDDFTLDNGYYEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDAGKHTPTKPMSTVKDQHKTAKALPETGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO:30 polypeptide sequence

MNMKKKEKHAIRKKS IGVASVLVGTLIGFGLLSSKEADASENSVTQSDSASNESKSNDSSSVSAAPKTDDTNVSDTKTSS
NTNNGETSVAQNPAQQETTQSSSTNATTEETPVTGEATTTTTNQANTPATTQSSNTNAEELVNQTSNETTSNDTNTVSSV
NSPQNSTNAENVS TTQDTSTEATPSNNESAPQNTDASNKDVVSQAVNPSTPRMRAFSLAAVAADAPAAGTDITNQLTDVK
VTIDSGTTVYPHQAGYVKLNYGFSVPNSAVKGDTFKITVPKELNLNGVTSTAKVPPIMAGDQVLANGVIDSDGNVIYTFT
DYVDNKENVTANITMPAYIDPENVTKTGNVTLTTGIGTNTASKTVLIDYEKYGQFENLS IKGT IDQIDKTNNTYRQTIYV
NPSGDNVVLPALTGNLIPNTKSNALIDAKNTDIKVYRVDNANDLSESYYVNPSDFEDVTNQVR ISFPNANQYKVEFPTDD
DQITTPYIVVVNGHIDPASTGDLALRSTFYGYDSNFIWRSMSWDNEVAFNNGSGSGDGIDKPVVPEQPDEPGEIEPIPED
SDSDPGSDSGSDSNSDSGSDSGSDSTSDSGSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSD
SASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSASDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SESDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSASDSDSGSDSDSSSDSDSDSTSDTGSDNDSDSDSNSDSESGSNNNVVPPNSPK
NGTNASNKNEAKDSKEPLPDTGSEDEANTSLIWGLLASLGSLLLFRRKKENKDKK

SEQ ID NO:31 polypeptide sequence
MKNNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGQDKEAAASEQKTTTVEENGNSATDNKTSETQTTATNVNHIEETQSYNATV
TEQPSNATQVTTEEAPKAVQAPQTAQPANVETVKEEEKPQVKET TQPQDNSGNQRQVDLTPKKVTQNQGTETQVEVAQPR
TASESKPRVTRSADVAEAKEASDVSEVKGTDVTSKVTVESGSIEAPQGNKVEPHAGQRVVLKYKLKFADGLKRGDYFDFT
LSNNVNTYGVSTARKVPEIKNGSVVMATGEILGNGNIRYTFTNEIEHKVEVTANLEINLFIDPKTVQSNGEQKITSKLNG
EETEKTIPVVYNPGVSNSYTNVNGSIETFNKESNKFTHIAY IKPMNGNQSNTVSVTGTLTEGSNLAGGQPTVKVYEYLGK
KDELPQSVYANTSDTNKFKDVTKEMNGKLSVQDNGSYSLNLDKLDKTYVIHYTGEYLQGSDQVNFRTELYGYPERAYKSY
YVYGGYRLTWDNGLVLYSNKADGNGKNGQI IQDNDFEYKEDTAKGTMSGQYDAKQI IETEENQDNTPLDIDYHTAIDGEG
GYVDGYIETIEETDSSAIDIDYHTAVDSEVGHVGGYTESSEESNPIDFEESTHENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTES
NLVEFDEESTKGIVTGAVSDHTTIEDTKEYTTESNLIELVDELPEEHGQAQGPIEEI TENNHHISHSGLGTENGHGNYGY
IEEIEENSHVDIKSELGYEGGQONSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDIDFDSVPQIHGONKGDQSFEEDTEKDKPKYEH
GGNIIDIDFDSVPQIHGFNKHNEIIEEDTNKDKPNYQFGGHNSVDFEEDTLPKVSGQONEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVPS
EPETPMPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPAEPGKPVPPAK
EEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKKAQSKKSELPETGGEESTNKGMLFGGLFSILGLALLRRNKKNNKA

SEQ ID NO:32 polypeptide sequence

MKKR IDYLSNKQNKYS IRRFTVGTTSVIVGATILFGIGNHQAQASEQSNDTTQSS KNNASADSEKNNMIETPQLNTTAND
TSDISANTNSANVDSTTKPMSTQTSNTTTTEPASTNETPQPTAIKNQATAAKMQDQTVPQEANSQVDNKTTNDANSIATN
SELKNSQTLDLPQSSPQTISNAQGTSKPSVRTRAVRSLAVAEPVVNAADAKGTNVNDKVTASNFKLEKTTFDPNQSGNTF
MAANFTVTDKVKSGDYFTAKLPDSLTGNGDVDYSNSNNTMP IADIKSTNGDVVAKATYDILTKTYTFVFTDYVNNKENIN
GQFSLPLFTDRAKAPKSGTYDANINIADEMFNNKITYNYSSPIAGIDKPNGANISSQIIGVDTASGQNTYKQTVFVNPKQ
RVLGNTWVYIKGYQDKIEES SGKVSATDTKLR IFEVNDTSKLSDSYYADPNDSNLKEVTDQFKNRIYYEHPNVAS IKFGD
ITKTYVVLVEGHYDNTGKNLKTQVIQENVDPVTNRDY S IFGWNNENVVRYGGGSADGDSAVNPKDPTPGPPVDPEPSPDP
EPEPTPDPEPSPDPEPEPSPDPDPDSDSDSDSGSDSDSGSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSDSDSDSDS
DSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDS
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DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSRVTPPNNEQKAPSNPKGEVNHSNKVSKQHKTDALPETGDKSENTNATLFGAMMALLGSLLLFRKRKQDHKEKA

SEQ ID NO:33 polypeptide sequence
MKKQIISLGALAVASSLFTWDNKADAIVTKDYSKESRVNEKSKKGATVSDYYYWKI IDSLEAQFTGAIDLLEDYKYGDPI
YKEAKDRLMTRVLGEDQYLLKKKIDEYELYKKWYKSSNKNTNMLTFHKYNLYNLTMNEYND IFNSLKDAVYQFNKEVKE T
EHKNVDLKQFDKDGEDKATKEVYDLVSEIDTLVVTYYADKDYGEHAKELRAKLDLILGDTDNPHKITNER IKKEMIDDLN
SIIDDFFMETKQNRPNSITKYDPTKHNFKEKSENKPNFDKLVEETKKAVKEADESWKNKTVKKYEETVTKS PVVKEEKKV
EEPQLPKVGNQQEVKTTAGKAEETTQPVAQPLVKIPQETI YGETVKGPEYPTMENKTLQGE I VQGPDFLTMEQNRPSLSD
NYTQPTTPNPILEGLEGSSSKLEIKPQGTESTLKGIQGESSDIEVKPQATETTEASQYGPRPQFNKTPKYVKYRDAGTGI
REYNDGTFGYEARPRFNKPSETNAYNVTTNQDGTVSYGARPTQNKPSETNAYNVTTHANGQVSYGARPTQKKPSKTNAYN
VTTHANGQVSYGARPTQKKPSKTNAYNVTTHANGQVS YGARPTYKKPSETNAYNVTTHANGQVSYGARPTQKKPSETNAY
NVTTHADGTATYGPRVTK

SEQ ID NO:67 polypeptide sequence
MKSNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGQEKEAAASEQNNTTVEESGSSATESKASETQTTTNNVNT
IDETQSYSATSTEQPSKSTQVTTEEAPTTVQAPKVETEMKSQEDLPSEKVADKETTGTQVDIAQPSNVS
EIKPRMKRSADVTAVSEKEVAEEAKATGTDVTNKVEVTESSLEGHNKDSNIVNPENAQRVTLKYKWKFG
EGIKAGDYFDFTLSDNVETHGISTLRKVPEIKS

STEDKVMANGQVINERTIRYTFTDY INNKKDLTAELNLNLFIDPTTVTKQGSQKVEVTLGONKVSKEFD
IKYLDGVKDRMGVTVNGRIDTLNKEEGKFSHFAYVKPNNQSLTSVTVTGQVTSGYKQSANNPTVKVYKH
IGSDELAESVYAKLDDTSKFEDVTEKVNLSYTSNGGYTLNLGDLDNSKDYVIKYEGEYDQONAKDLNFRT
HLSGYHKYYPYYPYYPYYPVQLTWNNGVAFYSN
NAKGDGKDKPNDPIIEKSEPIDLDIKSEPPVEKHELTGTIEESNDSKPIDFEYHTAVEGAEGHAEGI IE
TEEDSIHVDFEES THENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTESNLVEFDEESTKGIVTGAVSDHTTVEDT
KEYTTESNLIELVDELPEEHGQAQGPIEEITENNHHI SHSGLGTENGHGNYGVIDEIEENSHVDIKSEL
GYEGGONSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDI
DFDSVPQIHGQNNGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIIDIDFDSVPQIHGFNKHNE I IEEDTNKDKPNYQF
GGHNSVDFEEDTLPKVSGQNEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPGEPTPPKPEVP
SEPETPVPPTPEVPSEPGKPVPPAKEEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKQKQSKKSELPE
TGGEESTNKGMLFGGLFSILGLVLLRRNKKNNK

A

SEQ ID NO:68 polypeptide sequence
MKFKSLITTTLALGVIASTGANFNTNEASAAAKPLDKSSSTLHHGHSNIQIPYTITVNGTSONILSSLT
FNKNQNISYKD
IENKVKSVLYFNRGISDIDLRLSKQAEYTVHFKNGTKRVIDLKSGIYTADLINTSDIKAISVNVDTKKQ
PKDKAKANVQV
PYTITVNGTSQNILSNLTFNKNQONISYKDLEGKVKSVLESNRGITDVDLRLSKQAKYTVNFKNGTKKVI
DLKSGIYTANL
INSSDIKSININVDTKKHIENKAKRNYQVPYSINLNGTSTNILSNLSFSNKPWTNYKNLTSQIKSVLKH
DRGISEQDLKY
AKKAYYTVYFKNGGKRILQLNSKNYTANLVHAKDVKRIEITVKTGTKAKADRYVPYTIAVNGTSTPILS
KLKISNKQLIS
YKYLNDKVKSVLKSERGISDLDLKFAKQAKYTVYFKNGKKQVVNLKSDIFTPNLFSAKDIKKIDIDVKQ
YTKSKKKINKS
NNVKFPVTINKFENIVSNEFVFYNASKITINDLSIKLKSAMANDQGITKHDIGLAERAVYKVYFKNGSS
KYVDLKTEYKD

ERVFKATDIKKVDIELKF

SEQ ID NO:69 polypeptide sequence

MNKHHPKLRSFYSIRKSTLGVASVIVSTLFLITSQHQAQAAENTNTSDKISENQNNNATT
TQPPKDTNQTQPATQPANTAKNY PAADESLKDAIKDPALENKEHDIGPREQVNFQLLDKN
NETQYYHFFSIKDPADVYYTKKKAEVELDINTASTWKKFEVYENNQKLPVRLVSYSPVPE
DHAYIRFPVSDGTQELKIVSSTQIDDGEETNYDYTKLVFAKPIYNDPSLVKSDTNDAVVT
NDQSSSVASNQTNTNTSNQNISTINNANNQPQATTNMSQPAQPKSS TNADQASSQPAHET
NSNGNTNDKTNESSNQSDVNQQYPPADESLQDAIKNPAI IDKEHTADNWR PIDFOMKNDK
GERQFYHYASTVEPATVIFTKTGPIIELGLKTASTWKKFEVYEGDKKLPVELVSYDSDKD
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YAYIRFPVSNGTREVKIVSSIEYGENIHEDYDYTLMVFAQPITNNPDDYVDEETYNLQKL
LAPYHKAKTLERQVYELEKLQEKLPEKYKAEYKKKLDQTRVELADQVKSAVTEFENVTPT
NDQLTDLQEAHFVVFESEENSESVMDGFVEHPFYTATLNGQKYVVMKTKDDSYWKDLIVE
GKRVTTVSKDPKNNSRTLIFPYIPDKAVYNAIVKVVVANIGYEGQYHVRIINQDINTKDD
DTSQNNTSEPLNVQTGQEGKVADTDVAENSSTATNPKDASDKADVIEPESDVVKDADNNI
DKDVQHDVDHLSDMSDNNHFDKYDLKEMDTQIAKD TDRNVDKDADNSVGMSSNVDTDKDS
NKNKDKVIQLNHIADKNNHTGKAAKLDVVKQNYNNTDKVTDKKTTEHLPSDIHKTVDKTV
KTKEKAGTPSKENKLSQSKMLPKTGETTSSQSWWGLYALLGMLALFIPKFRKESK

SEQ ID NO:70 polypeptide sequence
MAETTQDQTTNKNVLDSNKVKATTEQAKAEVKNPTONISGTQVYQDPAIVQPKTANNKTG
NAQVSQKVDTAQVNGDTRANQSATTNNTQPVAKSTSTTAPKTNTNVTNAGYSLVDDEDDN
SENQINPELIKSAAKPAALETQYKTAAPKAATTSAPKAKTEATPKVTTFSASAQPRSVAA
TPKTSLPKYKPQVNSSINDYICKNNLKAPKIEEDYTSYFPKYAYRNGVGRPEGIVVHDTA
NDRSTINGEISYMKNNYQNAFVHAFVDGDRI IETAPTDYLSWGVGAVGNPRFINVEIVHT
HDYASFARSMNNYADYAATQLQYYGLKPDSAEYDGNGTVWTHYAVSKYLGGTDHADPHGY
LRSHNYSYDQLYDLINEKYLIKMGKVAPWGTQSTTTPTTPSKPTTPSKPSTGKLTVAANN
GVAQIKPTNSGLYTTVYDKTGKATNEVQKTFAVSKTATLGNQKFYLVQDYNSGNKFGWVK
EGDVVYNTAKSPVNVNQSYSIKPGTKLYTVPWGTSKQVAGSVSGSGNQTFKASKQQQIDK
SIYLYGSVNGKSGWVSKAYLVDTAKPTPTPTPKPSTPTTNNKLTVSSLNGVAQINAKNNG
LFTTVYDKTGKPTKEVQKTFAVTKEASLGGNKFYLVKDYNSPTLIGWVKQGDVIYNNAKS
PVNVMQTYTVKPGTKLYSVPWGTYKQEAGAVSGTGNQTFKATKQQQIDKS IYLFGTVNGK
SGWVSKAYLAVPAAPKKAVAQPKTAVK

SEQ ID NO: 71 polypeptide sequence
MAYTVTKPQTTQTVSKIAQVKPNNTGIRASVYEKTAKNGAKYADRTFYVTKERAHGNETY
VLLNNTSHNIPLGWFNVKDLNVONLGKEVKTTQKYTVNKSNNGLSMVPWGTKNQVILTGN
NIAQGTFNATKQVSVGKDVYLYGTINNRTGWVNAKDLTAPTAVKPTTSARKDYNYTYVIK
NGNGYYYVTPNSDTAKYSLKAFNEQPFAVVKEQVINGOTWYYGKLSNGKLAWIKSTDLAK
ELIKYNQTGMTLNQVAQIQAGLQYKPQVQRVPGKWTDAKFNDVKHAMDTKRLAQDPALKY
QFLRLDQPQNISIDKINQFLKGKGVLENQGAAFNKAAQMYGINEVYLISHALLETGNGTS
QLAKGADVVNNKVVTNSNTKYHNVFGIAAYDNDPLREGIKYAKQAGWDTVSKAIVGGAKF
IGNSYVKAGONTLYKMRWNPAHPGTHQYATDVDWANINAKT IKGYYDKIGEVGKYFDIPQ
YK

SEQ ID NO:72 polypeptide sequence
DRVLASHPDVATIRONVTAANAAKSALDQARNGLTVDKAPLENAKNQLQHSIDTQTSTTG
MTQDS INAYNAKLTAARNKIQQINQVLAGS PTVEQINTNTS TANQAKSDLDHARQALTED
KAPLQTAKTQLEQS INQPTDTTGMTTASLNAYNQKLQAARQKLTE INQVLNGNPTVON IN
DKVTEANQAKDQLNTARQGLTLDRQPALTTLHGASNLNQAQONNFTQQINAAQNHAALET
IKSNITALNTAMTKLKDSVADNNTIKSDQNYTDATPANKQAYDNAVNAAKGVIGETTNPT
MDVNTVNQKAASVKS TKDALDGQONLQRAKTEATNAI THASDLNQAQKNALTQQVNSAQN
VQAVNDIKQTTQSLNTAMTGLKRGVANHNQVVQSDNYVNADTNKKNDYNNAYNHANDI IN
GNAQHPVITPSDVNNALSNVTSKEHALNGEAKLNAAKQEANTALGHLNNLNNAQRQNLQS
QINGAHQIDAVNTIKQNATNLNSAMGNLRQAVADKDQVKRTEDYADADTAKQNAYNSAVS
SAETIINQTTNPTMSVDDVNRATSAVTSNKNALNGYEKLAQSKTDAARATDALPHLNNAQ
KADVKSKINAASNIAGVNTVKQOGTDLNTAMGNLQGAINDEQTTLNSQNYQDATPSKKTA
YTNAVQAAKDILNKSNGONKTKDQVTEAMNQVNSAKNNLDGTRLLD

SEQ ID NO: 73 polypeptide sequence

ASTQHTVQSGESLWS IAQKYNTSVES IKQNNQLDNNLVFPGQVISVGGSDAQNTSNTSPQ
AGSASSHTVQAGESLNIIASRYGVSVDQLMAANNLRGYL IMPNQTLQIPNGGSGGTTPTA
TTGSNGNASSFNHQNLYTAGQCTWYVFDRRAQAGSPISTYWSDAKYWAGNAANDGYQVNN
TPSVGSIMQSTPGPYGHVAYVERVNGDGSILISEMNYTYGPYNMNYRTIPASEVSSYAFT
H
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SEQ ID NO: 74 polypeptide sequence
MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTASILVGTTLIFGLSGHEAKAAEHTNGELNQ
SKNETTAPSENKTTKKVDSRQLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETSSNMQS PQNATAN
QSTTKTSNVTTNDKSSTTYSNETDKSNLTQAKDVSTTPKTTTIKPRTLNRMAVNTVAAPQ
QGTNVNDKVHFSNIDIAIDKGHVNQTTGKTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTONLYNAQGNIIAKGIYDSTTNTTTYTFTNYVDQYTNVRGSFEQ
VAFAKRKNATTDKTAYKMEVTLGNDTYSEEI IVDYGNKKAQPLISSTNY INNEDLSRNMT
AYVNQPKNTYTKQTFVTINLTGYKFNPNAKNFKIYEVTDQNQFVDSFTPDTSKLKDVTDQF
DVIYSNDNKTATVDLMKGQTSSNKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLDTDKTKYSWSNS
YSNVNGSSTANGDOKKYNLGDYVWEDTNKDGKQDANEKGIKGVYVILKDSNGKELDRTTT
DENGKYQFTGLSNGTYSVEFSTPAGYTPTTANVGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDS
GFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKGIKGVKVTLONEKGEVIGTTETDENGKYRFD
NLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFTLDNGYYEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDAGKHTPAKPMS TVKDQHKTAKALPE
TGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO: 75 polypeptide sequence
MNLLKKNKYSIRKYKVGIFSTLIGTVLLLSNPNGAQALTTDNNVQSDTNQATPVNSQDKD
VANNRGLANSAQNTPNQSATTNQATNQALVNHNNGS I VNQATPTSVQSSTPSAQNNNHTD
GNTTATETVSNANNNDVVSNNTALNVPTKTNENGSGGHLTLKEIQEDVRHSSNKPELVAI
AEPASNRPKKRSRRAAPADPNATPADPAAAAVGNGGAPVAITAPYTPTTDPNANNAGONA
PNEVLSFDDNGIRPSTNRSVPTVNVVNNLPGFTLINGGKVGVFSHAMVR TSMFDSGDNKN
YQAQGNVIALGRIHGTDTNDHGDFNGIEKALTVNPNSELIFEFNTMTTKNGQGATNVIIK
NADTNDTIAEKTVEGGPTLRLFKVPDNVRNLKIQFVPKNDAITDARGIYQLKDGYKYYSF
VDSIGLHSGSHVFVERRTMDPTATNNKEFTVTTSLKNNGNSGASLDTNDFVYQVQLPEGV
EYVNNSLTKDFPSNNSGVDVNDMNVTYDAANRVITIKSTGGGTANS PARLMPDKILDLRY
KLRVNNVPTPRTVTFNETLTYKTYTQDFINSAAESHTVSTNPYTIDI IMNKDALQAEVDR
RIQQADYTFASLDIFNGLKRRAQTILDENRNNVPLNKRVSQAYIDSLTNQMQHTLIRSVD
AENAVNKKVDQMEDLVNQNDELTDEEKQAAIQVIEEHKNEI IGNIGDQTTDDGVTRIKDQ
GIQTLSGDTATPVVKPNAKKAIRDKATKQREI INATPDATEDEIQDALNQLATDETDAID
NVTNATTNADVETAKNNGINTIGAVVPQVTHKKAARDATNQATATKRQQINSNREATQEE
KNAALNELTQATNHALEQINQATTNANVDNAKGDGLNAINPIAPVTVVKQAARDAVSHDA
QOHIAEINANPDATQEERQAAIDKVNAAVTAANTNILNANTNADVEQVKTNAIQGIQAIT
PATKVKTDAKNAIDKSAETQHNTIFNNNDATLEEQQAAQQLLDQAVATAKQN INAADTNQ
EVAQAKDQGTQNIVVIQPATQVKTDTRNVVNDKAREAITNINATTGATREEKQEAINRVN
TLKNRALTDIGVTS TTAMVNSIRDDAVNQIGAVQPHVTKKQTATGVLNDLATAKKQEINQ
NTNATTEEKQVALNQVDQELATAINNINQADTNAEVDQAQQLGTKAINAIQPNIVKKPAA
LAQINQHYNAKLAEINATPDATNDEKNAAINTLNQDRQQAIESIKOANTNAEVDQAATVA
ENNIDAVQVDVVKKQAARDKITAEVAKRIEAVKQTPNATDEEKQAAVNQINQLKDQAINQ
INQNQTNDQVDTTTNQAVNAIDNVEAEVVIKTKAIADIEKAVKEKQQQIDNSLDSTDNEK
EVASQALAKEKEKALAATIDQAQTNSQVNQAATNGVSAIKI IQPETKVKPAAREKINQKAN
ELRAKINQDKEATAEERQVALDKINEFVNQAMTDITNNRTNQQVDDTTSQALDSIALVTP
DHIVRAAARDAVKQQYEAKKREIEQAEHATDEEKQVALNQLANNEKRALQONIDQAIANND
VKRVETNGIATLKGVQPHIVIKPEAQQAIKASAENQVESIKDTPHATVDELDEANQLISD
TLKQAQQETENTNQDAAVTDVRNQTIKATEQIKPKVRRKRAALDS IEENNKNQLDAIRNT
LDTTQDERDVAIDTLNKIVNTIKNDIAQNKTNAEVDRTETDGNDNIKVILPKVOVKPAAR
QSVGVKAEAQNALIDQSDLSTEEERLAAKHLVEQALNQATDQINHADKTAQVNQDS INAQ
NIISKIKPATTVKATALQQIQNIATNKINLIKANNEATDEEQNIAIAQVEKELIKAKQQI
ASAVINADVAYLLHDEKNEIREIEPVINRKASAREQLTTLFNDKKOAIEANIQATVEERN
SILAQLQNIYDTAIGQIDQDRSNAQVDKTASLNLQTIHDLDVHPIKKPDAEKTINDDLAR
VTALVONYRKVSNRNKADALKAITALKLQMDEELKTARTNADVDAVLKRFNVALSDIEAV
ITEKENSLLRIDNIAQQTYAKFKAIATPEQLAKVKVLIDQYVADGNRMIDEDATLNDIKQ
HTQFIVDEILAIKLPAEATKVSPKEIQPAPKVCTPIKKEETHESRKVEKELPNTGSEGMD
LPLKEFALITGAALLARRRTKNEKES

SEQ ID NO: 76 polypeptide sequence
EENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQSSDEEKNDVINNNQS INTDDNNQI IKKEETNNYDGIE
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KRSEDRTESTTNVDENEATFLQKTPQDNTHLTEEEVKESSSVESSNSSIDTAQQPSHTTI
NREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNI
DEKISNQDELLNLPINEYENKARPLSTTSAQPSIKRVTVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDQS
ITEGYDDSEGVIKAHDAENLIYDVTFEVDDKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKI
KDNSGEIIATGTYDNKNKQITYTFTDYVDKYENIKAHLKLTSYIDKSKVPNNNTKLDVEY
KTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNI
SGNGDEGSTIIDDSTIIKVYKVGDNQNLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNIN
FGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQTVTIMOTTINEYTGEFRTASYDNTIAFSTSSGQ
GQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGTSKSVRTDEDGK
YQFDGLKNGLTYKITFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGQDDMTIDSGFYQ
TPKYSLGNYVWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGNIISTTTTDENGKYQFDNLNS
GNYIVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDADGEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDE

SEQ ID NO: 87polypeptide sequence

MINRDNKKATITKKGMISNRLNKFSIRKYTVGTASILVGTTLIFGLGNQEAKARENTSTEN
AKQDDATTSDNKEVVSETENNSTTENDSTNPIKKETNTDSQPEAKEESTTSSTQQQONNV
TATTETKPQNIEKENVKPSTDKTATEDTSVILEEKKAPNYTNNDVTTKPSTSEIQTKPTT
PQESTNIENSQPQPTPSKVDNQVTDATNPKEPVNVSKEELKNNPEKLKELVRNDNNTDRS
TKPVATAPTSVAPKRLNAKMRFAVAQPAAVASNNVNDLITVTKQTIKVGDGKDNVARAHD
GKDIEYDTEFTIDNKVKKGDTMTINYDKNVIPSDLTDKNDPIDITDPSGEVIAKGTFDKA
TKQITYTFTDYVDKYEDIKARLTLYSYIDKQAVPNETSLNLTFATAGKETSQNVSVDYQD
PMVHGDSNIQSIFTKLDENKQTIEQQIYVNPLKKTATNTKVDIAGSQVDDYGNIKLGNGS
TIIDONTEIKVYKVNPNQQLPQSNRIYDFSQYEDVTSQFDNKKSFSNNVATLDFGDINSA
YIIKVVSKYTPTSDGELDIAQGTSMRTTDKYGYYNYAGYSNFIVTSNDTGGGDGTVKPEE
KLYKIGDYVWEDVDKDGVQGTDSKEKPMANVLVTLTYPDGTTKSVRTDANGHYEFGGLKD
GETYTVKFETPAGYLPTKVNGTTDGEKDSNGSSITVKINGKDDMSLDTGFYKEPKYNLGD
YVWEDTNKDGIQDANEPGIKDVKVTLKDSTGKVIGTTTTDASGKYKFTDLDNGNYTVEFE
TPAGYTPTVKNTTAEDKDSNGLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDG
KQDSTEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYRFDNLDSGKYKVIFEKPAGLTQTVT
NTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDF ILDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DAGKHTPVKPMSTTKDHHNKAKALPETGSENNGSNNATLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQN
K

SEQ ID NO: 89 polypeptide sequence

MLNRENKTAITRKGMVSNRLNKFSIRKYTVGTASILVGTTLIFGLGNQEAKAAESTNKEL
NEATTSASDNQSSDKVDMQQLNQEDNTKNDNQKEMVSSQGNETTSNGNKLIEKESVQSTT
GNKVEVSTAKSDEQASPKSTNEDLNTKQTISNQEALQPDLQENKSVVNVQPTNEENKKVD
AKTESTTLNVKSDAIKSNDETLVDNNSNSNNENNADIILPKSTAPKRLNTRMRIAAVQPS
STEAKNVNDLITSNTTLTVVDADKNNKIVPAQDYLSLKSQITVDDKVKSGDYFTIKYSDT
VQVYGLNPEDIKNIGDIKDPNNGETIATAKHDTANNLITYTFTDYVDRFNSVQMGINYSI
YMDADTIPVSKNDVEFNVTIGNTTTKTTANIQYPDYVVNEKNSIGSAFTETVSHVGNKEN
PGYYKQTIYVNPSENSLTNAKLKVQAYHSSYPNNIGQINKDVIDIKIYQVPKGYTLNKGY
DVNTKELTDVTNQYLQKITYGDNNSAVIDFGNADSAYVVMVNTKFQYTNSESPTLVQMAT
LSSTGNKSVSTGNALGFTNNQSGGAGQEVYKIGNYVWEDTNKNGVQELGEKGVGNVTVTV
FDNNTNTKVGEAVTKEDGSYLIPNLPNGDYRVEFSNLPKGYEVTPSKQGNNEELDSNGLS
SVITVNGKDNLSADLGIYKPKYNLGDYVWEDTNKNGIQDQDEKGISGVTVTLKDENGNVL
KTVTTDADGKYKFTDLDNGNYKVEFTTPEGYTPTTVTSGSDIEKDSNGLTTTGVINGADN
MTLDSGFYKTPKYNLGNYVWEDTNKDGKQDSTEKGISGVTVTLKNENGEVLQTTKTDKDG
KYQFTGLENGTYKVEFETPSGYTPTQVGSGTDEGIDSNGTSTTGVIKDKDNDTIDSGFYK
PTYNLGDYVWEDTNKNGVQDKDEKGISGVTVTLKDENDKVLKTVTTDENGKYQFTDLNNG
TYKVEFETPSGYTPTSVTSGNDTEKDSNGLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYV
WYDSNKDGKQDSTEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYCFDNLDSGKYKVIFEKP
AGLTQTVTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFTLDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDAGKHT PVKPMSTTKDHHNKAKALPETGSENN
GSNNATLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO: 91 polypeptide sequence
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MAKYRGKPFQLYVKLSCSTMMATSIILTNILPYDAQAASEKDTEITKEI LSKQDLLDKVDKAIRQIEQLKQLSASSKEHY
KAQLNEAKTASQIDEI IKRANELDSKDNKSSHTEMNGQSDIDSKLDQLLKDLNEVSSNVDRGQQSGEDD LNAMKNDMSQT
ATTKHGEKDDKNDEAMVNKALEDLDHLNQQIHKSKDASKDTSEDPAVSTTDNNHEVAKTPNNDGSGHVVLNKFLSNEENQ
SHSNRLTDKLQGSDKINHAMIEKLAKSNASTQHYTYHKLNTLQSLDQRIANTQLPKNQKSDLMSEVNKTKERIKSQRNII
LEELARTDDKKYATQSILESIFNKDEAVKILKDIRVDGKTDQQIADQITRHIDQLSLTTSDDLLTSLIDQSQDKSLLISQ
ILOTKLGKAEADKLAKDWTNKGLSNRQIVDQLKKHFASTGDTSSDDILKAILNNAKDKKQAIETILATRIERQKAKLLAD
LITKIETDQNKIFNLVKSALNGKADDLLNLQKRLNQTKKDIDYILSPIVNRPSLLDRLNKNGKTTDLNKLANLMNQGSDL
LDSIPDIPTPKPEKTLTLGKGNGLLSGLLNADGNVSLPKAGETIKEHWLPISVIVGAMGVLMIWLSRRNKLKNKA

SEQ ID NO: 93 polypeptide sequence

MKKLATVGSLIVTSTLVFSSMPFQNAHADTTSMNVSNKQSQNVQONHRPYGGVVPQGM
TQAQYTELEKALPQLSAGSNMODYNMKLYDATQNIADKYNVIITTNVGVFKPHAVRD
MNGHALPLTKDGNFYQTNVDANGVNHGGSEMVQONKTGHMSQQGHMNQNTHMNQQPHM
QQGHMQSSNHQMMS PKANMHS SNHOMNQSNKKVLPAAGESMTSSILTASIAALLLVS
GLFLAFRRRSTNK
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Figure 2

SEQ ID NO:34 polynucleotide sequence
ATGTTACAAGTAACTGATGTGAGTTTACGTTTTGGAGATCGTAAACTATTTGAAGATGTARATATTAAATTTACAGAAGG
TAATTGTTATGGATTAATTGGTGCGAATGGTGCAGGTAAATCAACATTCTTAAAAATATTATCTGGTGAATTAGATTCTC
ARACAGGACATGTTTCATTAGGTAAAAATGAACGTCTAGCTGTTTTAAAACAGGACCACTATGCTTATGAAGATGAACGC
GTGCTTGATGTTGTAATTAAAGGTCACGAACGTCTTTATGAGGTTATGAAAGAAARAGATGARATCTATATGAAGCCAGA
TTTCAGTGATGAAGATGGTATCCGTGCTGCTGAACTTGAAGGTGAATTTGCAGARATGAATGGTTGGAATGCTGAAGCTG
ATGCTGCTAACCTTTTATCTGGTTTAGGTATCGATCCAACTTTACACGATARAARAATGGCTGAATTAGAAAACAACCAA
ARAATTAAAGTATTATTAGCGCARAGTTTATTCGGTGAACCAGACGTACTATTACTGGATGAGCCTACTAACGGTCTCGA
TATTCCAGCAATCAGTTGGTTAGAAGATTTCTTAATTAACTTTGATAATACTGTTATCGTAGTATCGCATGACCGTCATT
TCTTAARATAATGTATGTACTCATATCGCTGATTTAGACTTCGGTAAAATTARAGT TTATGTTGGTAACTATGATTTTTGG
TATCAATCTAGTCAGTTAGCTCAAAAGATGGCTCAAGAACAAAACAAGAARAAAGAAGARAAAATGAAAGAGTTACAGGA
CTTTATTGCACGTTTCTCAGCTAACGCTTCTAAATCTAAACAAGCAACAAGTCGTAAAAAACAACTTGAGAAAATTGAAT
TAGATGATATTCAACCATCATCAAGAAGATATCCTTTCGTTAAATTCACGCCTGAGCGTGAGATTGGTAACGACTTATTA
ATCGTTCAAARTCTTTCTAAAACAATTGACGGCGAAAAAGTATTAGATAATGTATCATTCACAATGAATCCAAATGATAA
AGCGATTTTAATTGGAGATAGTGAAATTGCARAAACAACATTACTTAAAATATTAGCTGGCGAAATGGAACCAGACGAAG
GTTCATTTAAATGGGGTGTTACTACATCATTAAGTTACT TCCCTAAAGATAACTCAGAGT TCTTTGAGGGTGTAAATATG
AATCTCGTTGATTGGTTAAGACAATATGCTCCTGAAGATGAACAAACAGAAACATTTTTACGTGGTTTCTTAGGTCGTAT
GTTATTTAGTGGTGAAGAAGTTAAGAAAAAAGCTAGTGTGCTTTCAGGTGGAGAAAAAGTACGTTGTATGCTAAGTAAAA
TGATGTTATCAAGTGCGAATGTACTTTTACTTGACGAACCTACTAACCACTTAGACT TAGAAAGTATTACTGCTGTCAAT
GATGGTCTTAAATCATTTAAAGGTTCTATCATCTTTACTTCTTATGACTTCGAATTTATCAACACGATTGCAAACCGTGT
TATCGATTTAAATAAACAAGGCGGCGTTTCAAAAGAARATTCCATATGAAGAATACT TGCAAGAAATCGGCGTTTTAARAT
AR

SEQ ID NO:35 polynucleotide sequence

ATGTTACAAGTAACTGATGTAAGT TTACGTTTTGGTGATCGTAAACTATTTGAAGATGTAAATATAAAATTTACAGAGGG
TAATTGTTATGGATTAAT TGGTGCAAATGGTGCTGGGAAATCTACATTCT TGAAGAT T TTATCAGGCGAAATTGATTCAC
AGACTGGTCATGTATCTCTAGGTAAAGATGAGCGTTTGGCTGTGTTARAACAAGATCATT TTGCTTATGAAGATGAACGT
GTTTTAGATGTTGTGATTAAAGGACATGAACGTTTGTATCAAGTGATGAAAGAGAARGATGAAATTTATATGAAACCTGA
TTTCAGCGATGAGGACGGTATTCGCGCTGCAGAACTTGAAGGAGAATTTGCAGARATGAACGGTTGGAATGCTGAAGCTS
ATGCTGCTAACTTATTATCAGGATTAGGCATAGAACCTGACTTACATGATARAAATATGTC TGAACTTGAAAATAATCAA
AAAGTTAAGGTATTGTTAGCTCAAAGTTTATTTGGTGATCCTGACGTTCTTTTACTAGATGAGCCTACCARTGGTTTAGA
TATACCAGCAATAAGTTGGTTAGAAGACTTTTTAATTAATTTTGAAAATACTGTCATTGTCGTTTCGCATGACCGTCACT
TCTTAAATAATGTTTGTACTCATATTGCTGATTTAGACTTTGGCAAAATTAAACTTTATGTTGGTARCTATGATTTTTGG
TATCAATCAAGTCAATTAGCACAAAAAATGGCACAAGAACAAAATAAGAAAAAAGAAGAAAAAATGARAGAGTTACAGGA
TTTCATCGCACGCTTCTCAGCAAATGCTTCTAAATCTAAACAGGCAACAAGTCGTAAGAAACAATTAGAAAAAATTGAAT
TAGATGATATCCAGCCATCATCTCGTAGATACCCTTACGTGAAATTTACTCCTGAACGTGAAATTGGARATGATTTACTT
ACAGTAGAAAATCTTTCTAAAACAATTGACGGCGAAAAAGTACTAGACAATGTTTCATTCACTATGAATCCTAATGATAA
AGCTATTTTAGTTGGTGATAGCGAAATTGCTAAAACAACATTGTTAAAAATT TTAGCTGGAGAAATGGAACCAGATGAAG
GTACATTTAAATGGGGTGTAACGACATCTTTAAGTTACTTCCCTAAAGATAACTCTGAGTTCTTTGATGGTGTCGATATG
AATTTAGTTGAATGGTTACGTCAATACGCTCCAGAAGATGAACAAACTGARACATTTTTACGTGGTTTC TTAGGTCGCAT
GTTATTTAGTGGTGAGGAAGTTAAGAAAAAAGCAAGCGTGCTTTCAGGTGGAGAAARAGTACGTTGCATGTTAAGTAAAA
TGATGTTATCAAGTGCTAACGTACTTTTACTTGATGAGCCAACARACCATTTAGAT T TGGAAAGTATCACTGCTGTAAAT
GACGGATTAAAATCATTTAAAGGTTCTATCATCTTCACTTCTTATGATTTTGAATTTATTAATACAATCGCAAATCGAGT
GATTGACTTGAATCAAGCTGGTGCCCTTTCTAAAGAAGTACCTTATGAGGAATACTTACAAGAAATTGGTGTATTACAAA
ATAATTAA

SEQ ID NO:36 polynucleotide sequence

ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCTCGTGGTAACCCAACTGTTGAAGTAGAAGTATTAAC
TGAAAGTGGCGCATTTGGTCGTGCATTAGTACCATCAGGTGCTTCAACTGGTGAACACGAAGCTGTTGAATTACGTGATG
GAGACAAATCACGTTATTTAGGTAARGGTGTTACTAAAGCAGTTGAAAACGTTAATGAARTCATCGCACCAGAAATTATT
GAAGGTGAATTTTCAGTATTAGATCAAGTATCTATTGATAAAATGATGATCGCATTAGACGGTACTCCAAACAAAGGTAA
ATTAGGTGCAAATGCTATTTTAGGTGTATCTATCGCAGTAGCACGTGCAGCAGCTGACTTATTAGGTCAACCACTTTACA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAGCAGTTACCAGTACCAATGATGAACATCGTTAATGGTGGTTCTCACTCAGATGCT
CCAATTGCATTCCAAGAATTCATGATTTTACCTGTAGGTGCTACAACGTTCAAAGAATCATTACGTTGGGGTACTGAAAT
TTTCCACAACTTAAAATCAATTTTAAGCAAACGTGGTTTAGAAACTGCAGTAGGTGACGAAGGTGGTTTCGCTCCTAAAT
TTGAAGGTACTGAAGATGCTGTTGAAACAATTATCCAAGCAATCGAAGCAGCTGGT TACARACCAGGTGARGAAGTATTC
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TTAGGATTTGACTGTGCATCATCAGAATTCTATGAAAATGGTGTATATGACTACAGTAAGTTCGAAGGCGAACACGGTGC
AAAACGTACAGCTGCAGAACAAGTTGACTACTTAGAACAATTAGTAGACAAATATCCTATCATTACAATTGAAGACGGTA
TGGACGAARACGACTGGGATGGTTGGARACAACTTACAGAACGTATCAGTCACCGTGTACAATTAGTAGGTGACGATTTA
TTCGTAACARACACTGARATTTTAGCAAAAGGTATTGAAAACGGAATTGGTAACTCAATCTTAATTAAAGTTAACCAAAT
CGGTACATTAACTGAAACATTTGATGCAATCGAAATGGCTCAAAAAGCTGGTTACACAGCAGTAGTTTCTCACCGTTCAG
GTGAAACAGAAGATACAACAATTGCTGATATTGCTGTTGCTACARACGCTGGTCARATTAARACTGGTTCATTATCACGT
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATCGAAGATGAATTATTTGAAACTGCTARATATGACGGTATCAA
ATCATTCTATAACTTAGATAAATAA

SEQ ID NO:37 polynucleotide sequence
ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCACGTGGTAACCCAACAGTTGAAGTTGAAGTATTAAC
TGARAGCGGTGCTTTCGGACGTGCATTAGTACCT TCTGGTGCTTCTACTGGTGAACATGAAGCAGTTGAATTACGTGATG
GAGATAAATCACGTTATTTAGGTAAAGGTGTGACTAAAGCGGTAGAARATGTTAACGAAATGATCGCACCAGARATCGTT
GAAGGTGAATTTTCAGTTTTAGATCAAGTATCTATTGATAAAATGATGATTCAATTAGACGGTACACACAACARAGGTAA
ATTAGGTGCAAATGCCATTTTAGGTGTTTCTATTGCCGTAGCTCGTGCAGCTGCTGACTTATTAGGTCAACCATTATATA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAACAATTGCCAGTACCTATGATGAATATTGTTAATGGTGGTTCTCACTCAGATGCA
CCAATTGCTTTCCAAGAGTTCATGATTTTACCTGTAGGTGCTGAGTCATTCAAAGAATCATTACGTTGGGGTGCAGAAAT
CTTCCATAACCTTAAATCAATCTTAAGTGAACGTGGTTTAGAAACTGCAGTAGGTGATGAAGGTGGTTTCGCTCCTAGAT
TTGAAGGCACTGAAGACGCTGTAGAAACTATTATTAAAGC TATCGAARARGCAGGATACARACCAGGTGAAGATGTATTC
TTAGGATTTGACTGTGCTTCTTCTGAATTCTATGAARATGGTGTTTATGATTACACTARATTCGAAGGTGAACACGGTGC
TARACGTAGTGCAGCAGAGCAAGTTGACTACTTAGAAGAATTAATTGGTAAATATCCAATCATCACTATTGAAGATGGTA
TGGATGAAARCGATTGGGAAGGTTGGAAACAATTAACTGATCGTATCGGTGATARAGT TCAAT TAGTTGGTGATGATTTA
TTCGTAACTAACACTGAAATTTTATCTAAAGGTATCGAACAAGGTATTGETAACTCAATCTTAATCAAAGTAAACCAAAT
CGGTACATTAACTGAAACATTCGATGCTATTGARATGGCTCAAAAAGCTGGATATACTGCGGTTGTATCTCACCGTTCTG
GTGAAACTGAAGATACTACAATTGCTGATATCGCAGTTGCTACAAATGCAGGCCAAATTAAAACAGGTTCATTATCTAGA
ACTGACCGTATTGCTARATACAATCAATTATTACGTATTGAAGATGAATTATACGAAACAGCTARATTTGAAGGAATTAA
ATCTTTCTACAATTTAGATAAATAA

SEQ ID NO:38 polynucleotide sequence
ATGAAAARAATCGTTACAGCTACAATCGCTACAGCAGGACTTGCCACTATCGCATTTGCAGGACATGATGCACAAGCCGC
AGAACARRAATAACAATGGATATAATTCTAATGACGCTCAATCATACAGCTATACGTATACAATTGATGCACANGGTAATT
ATCATTACACTTGGACAGGAAATTGGAATCCAAGTCAATTAACGCAAAACAACACATACTACTACAACAACTACAATACT
TATAGTTATAACAATGCATCTTACAATAACTACTATAATCATTCATATCAATACAATAACTATACAAACAATAGCCAAAC
AGCAACAAATAACTATTATACTGGTGGTTCAGGTGCAAGTTATAGCACAACARGTAATAATGTTCATGTGACTACAACTG
CAGCGCCATCTTCAAATGGTCGTTCAATT TCTAATGGTTATGCATCAGGAAGTAACTTATATACTTCAGGACAATGTACT
TATTATGTATTTGATCGTGTTGGTGGGAARATTGGTTCAACATGCGGTAACGCAAGTAATTGGGCTAACGCAGCTGCATC
ATCTGGCTATACAGTGAACAATACACCAAAAGTTGGTGCTATCATGCAAACAACACAAGGCTATTACGGTCATGTTGCTT
ACGTTGAAGGCGTTAACAGCAACGGTTCTGTTCGTGTTTCAGAAATGAACTATGGACATGGTGCTGGTGTGGTTACGTCT
CGTACAATTTCAGCAAACCAAGCAGGTTCATATAATTTCATTCATTAA

SEQ ID NO:39 polynucleotide sequence
ATGAAGAAAATCGCTACAGCTACTATCGCAACTGCAGGATTCGCTACAATCGCAATTGCATCAGGAAATCAAGCTCATGC
TTCTGAGCAAGATAACTACGGTTATAATCCARACGACCCAACATCATATAGCTATACTTACACTATTGATGCACAAGGTA
ACTACCATTACACATGGAAAGGTAACTGGCATCCAAGTCAATTAAACCAAGATAATGGCTACTACAGCTATTACTACTAC
AATGGCTACAATAACTACAACAATTACRACAATGGTTATAGCTACAATAATTACAGCCGTTACAACAACTACTCAAATAR
TAATCAATCATATAACTACAATAACTATAATAGTTACAACACAAACAGCTACCGTACTGGTGGTTTAGGTGCAAGCTACA
GCACTTCAAGCAACAATGTTCAAGTAACTACAACTATGGCTCCATCATCARATGGCCGTTCAATCTCAAGTGGTTATACT
TCAGGACGTAACTTATACACTTCTGGTCAATGTACATACTACGTATTTGATCGTGTAGGTGGTAAAATCGGTTCAACTTG
GGGCAATGCAAGTAACTGGGCTAACGCAGCTGCAAGAGCTGGTTACACAGTGAACAATACACCAAAAGCTGGTGCAATTA
TGCAAACAACTCAAGGTGCATACGGTCACGTTGCATACGTTGARAGTGTTAACAGCAATGGTTCAGTAAGAGTTTCAGAA
ATGAACTATGGTTATGGCCCAGGTGTTGTAACTTCACGTACAATCTCAGCTAGCCAAGCTGCTGGTTATAACTTCATTCA
CTAA

SEQ ID NO:40 polynucleotide sequence

ATGAAARRAATCGCTACAGCTACAATTGCAACTGCAGGAATCGCTACTTTCGCATTTGCACACCATGACGCACAAGCAGE
AGAACAAAATAATGATGGGTACAATCCAAACGACCCTTATTCATATAGCTACACTTACACAATCGATGCTGAAGGTAACT
ACCACTACACTTGGAAAGGTAACTGGAGTCCAGATCGTGTAAATACTTCATATAACTATAATAATTATAATAACTACAAC
TACTATGGTTACAATAACTATAGCAACTACAATAACTACAGTAATTACAACAATTACAACAACTATCAATCARACAACAC
GCAATCACAAAGAACAACTCAACCGACTGGTGGTTTAGGCGCAAGCTATTCAACATCARGTAGTAATGTTCACGTTACAA
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CAACTTCTGCGCCATCATCAAACGGTGTATCTTTATCAARACGCTCGCTCAGCATCTGGTAACTTATACACTTCAGGTCAR
TGTACATATTATGTATTTGACAGAGTAGGTGGCAAAATCGGTTCAACGTGGGGTAACGCARACAACTGCGCAAACGCTGEC
AGCACGTTCTGGTTACACAGTAAACAATTCGCCTGCTARAGGTGCAATCTTACARACGTCACAAGGTGCATACGGACACG
TAGCATACGTTGAAGGTGTAAACAGCAATGGTTCAATCAGAGTTTCAGAAATGAACTACGGTCACGGTGCAGGTGTTGTC
ACTTCACGTACAATCTCTGCGAGCCAAGCTGCTTCATATAACTATATTCACTAA

SEQ ID NO:41 polynucleotide sequence
ATGAAAAAATTAGTACCTTTATTATTAGCCTTATTACTTCTAGTTGCTGCATGTGGTACTGGTGGTAAACAAAGCAGTGA
TAAGTCAAATGGCAAATTARAAGTAGTAACGACGAATTCAATTTTATATGATATGGCTAAAAATCTTGGTGGAGACAACG
TCGATATTCATAGTATTGTACCTGTTGGTCAAGATCCTCATGAATATGAAGTTAAACCTARAGATATTAAAAAGTTAACT
GACGCTGACGTTATTTTATACAACGGATTAAATTTAGAGACTGGTAACGGTTGGTTTGAAAAAGCCTTAGAACAGGCTGG
TAAATCATTAAARGATAAAAAAGTTATCGCAGTATCAAAAGATGTTAAACCTATCTATTTAAACGGTGAAGAAGGCAACA
AAGATAAACAAGATCCACACGCATGGTTAAGTTTAGATAATGGTATTAAATACGTAAARACAATTCAACAAACATTTATC
GATAACGACAAAAAACATAAAGCAGATTATGAAAAGCAAGGTAACAAATACATTGCTCAATTGGAAAAATTAAATAATGA
CAGTARAGACAAATTTAATGACATTCCARAAGAACAACGTGCCATGATTACAAGTGAAGGTGCCTTCAAGTACTTCTCAA
AACAATACGGTATTACACCAGGTTATATTTGGGAAATTAACACTGAAAAACAAGGTACACCTGAACARATGAGACAAGCT
ATTGAGTTTGTTAAARRAGCACAAATTARAACACTTATTAGTAGAAACAAGTGTTGATAAGAAAGCAATGGAAAGTTTATC
TGAAGAAACGAAGAARGATATCTTTGGTGAAGTGTACACAGATTCAATCGGTAARGAAGGCACTARAGGTGACTCTTACT
ACAAAATGATGAAATCAAATATTGARACTGTACACGGAAGCATGAAATAA

SEQ ID NO:42 polynucleotide sequence

GTGARAAARATTCTCGCTTTAGCAATAGCATTTTTAATTATCCTTGCCGCATGTGGGAATCACAGTAACCATGAACATCA
CTCACATGAAGGAAAATTAAAAGT TGTAACTACAAACTCTATTCTCTATGACATGGT TAAACGTGTCGGTGGARATAAGS
TCGATGTTCATAGCATCGTTCCAGTAGGACAAGACCCACATGAATATGAGGTTAAACCTAAAGATATTARAGCATTAACA
GATGCTGACGTTGTATTTTATAACGGTTTAARCCTAGAAACTGGAAATGGTTGGTTTGARARAAGCACTTGACCAAGCAGS
AAAATCAACAAAAGATAAAAATGTGATAGCAGCATCAAATAATGTTAAACCAATATACTTAAATGGTGAGGAAGGTAACA
AAARCARACAAGATCCACATGCATGGTTAAGTTTAGAGAATGGAATTAAATACGTARAAACAATACAAAAATCACTAGAA
CATCATGATARAAAAGATAAGTCTACATATGAAARACAAGGGAATGCATATATATCAAAATTAGAAGAACTTAATAAAGA
TAGTAAAAATAAATTTGATGACATACCCAAARATCAACGTGCCATGATGACAAGTGAAGGTGCATTTAAATATTTTGCTC
AACAATTCGATGTTAAACCAGGTTATATTTGGGAGATAAACACAGAAAAACAAGGTACACCTGGTCAAATGAARACAAGCC
ATTAAATTTGTTAAAGATAATCATTTARAACATTTATTAGTCGAAACAAGCGTAGATAAAAARGCTATGCAAAGTTTATC
AGRAGAARCTAAGARAGATATTTATGGTGAAGTATTTACCGACTCTATAGGTAAGGAAGGTACTARAGGTGACTCATACT
ATARAATGATGAAATCTAATATTGATACAATACATGGTAGTATGAAATAA

SEQ ID NO:43 polynucleotide sequence
ATGAAAARGACAATTATGGCATCATCATTAGCAGTGGCATTAGGTGTAACAGGTTACGCAGCAGGTACAGGACATCAAGC
ACACGCTGCTGAAGTAAACGTTGATCAAGCACACTTAGTTGACTTAGCGCATAATCACCAAGATCAAT TARATGCAGCTC
CAATCAAAGATGGTGCATATGACATCCACTTTGTAAAAGATGGTTTCCAATATAACTTTACTTCAAATGGTACTACATGG
TCATGGAGCTATGAAGCAGCTAATGGTCARACTGCTGGTTTCTCAAACGTTGCAGGTGCAGACTACACTACTTCATACAR
CCAAGGTTCAGATGTACAATCAGTAAGCTACAATGCACAATCAAGTAACTCAAACGTTGAAGCTGTTTCAGCTCCAACTT
ACCATAACTACAGCACTTCAACTACTTCAAGTTCAGTGAGATTAAGCAATGGTAATACTGCAGGTGCTACTGGTTCATCA
GCAGCTCAAATCATGGCTCAACGTACTGGTGTTTCAGCTTCTACATGGGCTGCAATCATCGCTCGTGAATCAAATGGTCA
AGTAAATGCTTACAACCCATCAGGTGCTTCAGGTTTATTCCAAACTATGCCAGGTTGGGGTCCGACAAACACTGTTGACC
AACARATCAACGCAGCTGTTAAAGCATACAAAGCACAAGGTTTAGGTGCTTGGGGATTCTAR

SEQ ID NO:44 polynucleotide sequence
ATGAARARAACAGTTATCGCTTCTACATTAGCAGTATCTTTAGGAATTGCAGGTTACGGTTTATCAGGACATGARGCACA
CGCTTCAGAAACTACAAACGTTGATAAAGCACACTTAGTAGATTTAGCACAACATAATCCTGAAGAATTARATGCTAAAC
CAGTTCAAGCTGGTGCTTACGATATTCATTTCGTAGACAATGGATACCAATACAACTTCACTTCAAATGGTTCTGAATGG
TCATGGAGCTACGCTGTAGCTGGTTCAGATGCTGATTACACAGAATCATCATCAAACCAAGAAGTAAGTGCARATACACA
ATCTAGTAACACAAATGTACAAGCTGTTTCAGCTCCAACTTCTTCAGAAAGTCGTAGCTACAGCACATCAACTACTTCAT
ACTCAGCACCAAGCCATAACTACAGCTCTCACAGTAGTTCAGTAAGATTATCARATGGTAATACTGCTGGTTCTGTAGGT
TCATATGCTGCTGCTCAAATGGCTGCACGTACTGGTGTATCTGCTTCAACATGGGAACACATCATTGCTAGAGAATCAAR
TGGTCAATTACATGCACGTAATGCTTCAGGTGCTGCTGGATTATTCCAAACTATGCCAGGTTGGGGTTCAACTGGTTCAG
TAAATGATCARATCAATGCCGCTTATAAAGCATATAAAGCACAAGGTTTATCTGCTTGGGGTATGTAA

SEQ ID NO:45 polynucleotide sequence
GTGAATTATCGTGATAAAATTCARAAGTTTAGTATTCGTARATATACAGT TGGTACATTTTCAACTGTCATTGCGACATT
GGTATTTTTAGGATTCAATACATCACAAGCACATGCTGCTGAAACAAATCAACCAGCAAGCGTGGTTAAACAGAAACAAC
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AAAGTAATAATGAACAGACTGAGAATCGAGAATCTCAAGTACAAAATTCTCAAAATTCACAAAATAGTCAATCATTATCC
GCTACTCATGAARATGAGCAACCAAATAATAGTCAAGCTAATTTAGTAAATCAAAARGTAGCGCAATCATCTACTACTAA
TGATGAACAACCAGCATCTCARAATGTAARATACAAAGAAAGATTCGGCAACGGCTGCGACAACACAACCAGATAMAGAAG
AAAGTAAGCATAAACAAAACGAAAGTCAATCTGCTAATAAAAATGGAAACGACAATAGAGCGGCTCATGTAGAARATCAT
GAAGCAAATGTAGTAACAGCTTCAGATTCATCTGATAATGGTAACGTACAACATGACCGAAATGAATTACAAGCATTTTT
TGATGCAAATTATCATGATTATCGCTTTATTGACCGTGAAAATGCAGATTCTGGCACATTTAACTATGTARAAGGCATTT
TTGACAAGATTAATACTTTATTAGGCAGTAATGATCCAATTAACAATAAAGACTTGCAACTTGCATACAAAGAATTGGAA
CAAGCTGTTGCTTTAATTCGTACAATGCCTCARCGTCAACAAACTAGCCGTCGATCARACAGAATTCAAACGCGTTCTGT
TGAGTCTAGAGCTGCAGAGCCTAGATCAGTATCAGACTATCAARATGCAAATTCATCATATTATGTTGAARATGCTAATG
ATGGTTCAGGATATCCTGTAGGTACATATATCAATGCTTCTAGTAAAGGCGCGCGCCATATAATTTACCAACTACACCATGEG
AATACATTGAAGGCCTCTGACTCAAAGGARATTGCTCTTATGACAGCGAAACAAACTGGAGATGGCTACCAATGGGTTAT
TAAGTTTAATAAAGGACATGCTCCACATCAAAATATGATTTTCTGGTTTGCATTACCAGCAGACCAAGTGCCAGTAGGAA
GAACTGACTTTGTAACAGTTAATTCAGATCGAACARATGTACAATGGAGTCATGGAGCAGGAGCAGGTGCAAATAAACCA
CTTCAACAAATGTGGGAATATGGAGTAAATGATCCTGATCGTTCACATGACTTTAAAATAAGAAATAGARGTGGCCAAGT
AATATATAGCTGGCCAACTGTCCATGTTTATTCTTTAGAAGATT TATCTAGAGCGAGTGATTATTTTAGTGAAGCTGGAG
CGACACCTGCTACTAAAGCATTTGGTAGACAAAATTTTGAATATATTAATGGTCAARAACCTGCTGAATCACCGGGTGTT
CCTAAAGTTTATACTTTCATCGGTCAAGGTGATGCAAGTTATACAATTTCATTTAAAACACAAGGTCCAACTGTTAATAA
ATTGTATTATGCAGCAGGTGGGCGTGCTTTAGAGTACAATCAATTATTTATGTACAGTCAACTATACGTCGAATCAACGC
ARGACCATCAACAACGTCTTAATGGTTTAAGACAAGTGGTTAATCGTACATATCGCATAGGTACAACTAAACGTGTAGAA
GTGAGTCAAGGAAATGTACAAACGAARAAGGTATTAGAAAGTACAAACCTAAATATAGATGATTTTGTTGATGATCCTTT
AAGTTATGTTAAGACGCCGAGTAATAAAGTGTTAGGTTTTTACCCAACTAATGCAAATACTAACGCTTTTAGACCCGGGG
GCGTTCAAGAATTAAATGAATATCAATTAAGTCAATTATTTACTGATCAAAAATTACAAGAAGCAGCAAGAACTAGAAAC
CCAATAAGATTAATGATTGGTTTCGACTATCCTGATGGTTATGGTAATAGTGAAACTTTAGTTCCTGTTAACTTAACGGT
ATTACCTGAAATCCAACATAATATTAAATTCTTTAAAAATGACGATACTCAAAATATTGCTGAAAAACCATTTTCARAAC
AAGCTGGGCATCCAGTTTTCTATGTATATGCAGGTAACCAAGGGAATGCTTCCGTGAATTTAGGTGGTAGCGTAACATCT
ATTCAACCATTACGTATTAATTTAACAAGTAATGAGAATTTTACAGATAAAGATTGGCAAATTACAGGTATTCCGCGTAC
ATTACACATTGAAAACTCGACAAATAGAACTAATAATGCTAGAGAACGTAACATTGAACTTGTTGGTAATTTATTACCAG
GGGATTACTTTGGTACGATACGTTTTGGACGTAAAGAACAATTATTTGARATTCGTGTTAAACCACATACACCAACAATT
ACAACGACAGCTGAGCAATTAAGAGGTACAGCATTACARARAGTGCCTGTTAATATTTCGGGAATACCGTTGGATCCATC
GGCATTGGTTTATTTAGTTGCACCAACARATCAAACTACGAATGCTGCTAGTGAGGCAGATCARATACCATCTGGTTATA
CGATACTTGCGACTGGTACACCTGATGGGGTGCATAATACAATTACTATACGACCGCAAGATTATGTTGTATTCATACCA
CCTGTAGGTAAACAAATTAGAGCAGTAGTTTATTATAATAAAGTAGTTGCATCTAATATGAGTAATGCTGTTACTATTTT
GCCAGATGACATTCCACCAACAATCAATAATCCTGTTGGAATAAATGCCAAATACTATCGAGGCGACGARGTCAACTTTA
CAATGGGAGTCTCTGATAGACATTCTGGTATAARAAATACAACTATTACTACTTTGCCAAGTGGTTGGACATCAAATTTA
ACTAAATCCGACAACAAAAACGGCTCATTAGCTATTACAGGTAGAGTCTCTATGAATCAGGCATTTAACAGTGATATTAC
ATTTAAAGTATCAGCGACAGACAATGTCAATAATACGACAAATGATAGTCAATCTAAACATGTGTCAATTCATGTAGGTA
AAATTAGTGAAGATGCTCATCCGATTGTATTAGGAAATACTGAGAAAGTTGTAGTAGTCAATCCGACTGCTGTATCTAAT
GATGAAAAGCAAAGCATAATTACTGCCTTTATGAATAAAAACCAAAATATAAGAGGATATT TAGCATCAACTGATCCAGT
AACTGTCGATAATAATGGTAACGTCACATTACATTACCGTGATGGCTCATCAACAACGCTTGATGCTACAAATGTGATGA
CATACGAACCAGTTGTGAAATCTGAATATCAAACTGCCAATGCTGCTAAAACAGCAACGGTARCGATTGCTAAAGGACAA
TCATTTAATATTGGTGATATTAAACAATATTTTACTTTAAGTAATGGACAAGCTATTCCARATGGCACATTTACAAATAT
TACATCTGATAGAACTATTCCAACTGCACAAGAAGTTAGTCAAATGAATGCAGGTACGCAGTTATATCATATAGTTGCTT
CAAATGCATATCATAAAGACACTGAAGATTTCTATATTAGTTTAAAAATCGTTGATGTGAAACAACCTGAAGGCGATCAA
CGTGTCTATCGTACGTCAACATATGATTTAACCACTGATGAAATCTCAAAAGTAAAACAAGCTTTTATTAATGCARATAG
AGATGTAATTACGCTTGCCCGAAGGTGATATTTCAGTTACAAATACACCTAATGGTGCTAATGTAAGTACTATTACAGTAA
ATATTAATAAAGGTCGATTAACGAAATCATTCGCGTCTAACCTAGCTAATATGAATTTCTTGCGTTGGGTTAATTTCCCA
CAAGATTATACAGTGACATGGACGAATGCAAAAATTGCAAACAGACCAACAGATGGTGGTTTATCATGGTCCGATGACCA
TAAATCTTTAATTTATCGTTATGATGCTACATTAGGCACACAAATTACAACTAATGATATTTTAACGATGCTARAAGCGA
CTACTACAGTGCCTGGATTGCGTAATAATATTACTGGTAATGAAAAAGCACAAGCAGAAGCAGGTGGAAGACCAAACTAT
AGAACAACTGGTTATTCACAATCAAATGCGACAACTGATGGTCAACGTCAATTTACGTTGAATGGTCAAGTGATTCAAAT
ATTAGACATCATCAACCCTTCAAACGGTTATGGTGGGCAACCTGTTACAAATTCAAATACTCGTGCARACCATAGTAACT
CAACTGTTGTTAACGTAAACGAACCGGCAGCTAATGGTGCTGGCGCATTTACAATTGACCACGTTGTAAAAAGTAATTCT
ACACATAATGCAAGTGATGCAGTTTATAAAGCGCAGTTATACTTAACGCCATATGGTCCARAACAATATGTTGAACATTT
AAATCAARATACAGGAAATACTACTGACGCTATTAACATTTATTTTGTACCAAGTGACTTAGTGAATCCAACAATTTCAG
TAGGTAATTACACTAATCATCAAGTGTTCTCAGGTGARACATTTACAAATACGATTACAGCGAATGATAACTTTGGTGTG
CAATCGGTAACTGTACCAAATACATCACAAATTACAGGTACTGTTGATAATAACCATCAACATGTTTCTGCAACGGCACC
AAATGTGACATCAGCAACTAGTAAGACAATCAATTTATTAGCAACTGATACAAGTGGTAATACAGCTACAACTTCATTCA
ATGTAACAGTGARACCTTTGCGTGATAAATATCGAGTTGGTACTTCATCAACGGCTGCTAATCCTGTTAGAATTGCCAAT
ATTTCGAATAATGCGACAGTATCACAAGCTGATCAAACGACAATTATTAATTCGTTAACGTTTACAAGTAATGCACCAAA
TAGAAACTATGCAACAGCAAGCGCAARATGAAATCACTAGTAAAACAGTTAGTAATGTCAGTCGTACTGGAAATAATGCCA
ATGTCACAGTAACTGTTACTCATCAAGATGGAACAACATCAACAGTGACTGTACCTGTAAAGCATGTCATTCCAGAAATC
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GTTGCACATTCGCATTACACTGTACAAGGCCAAGACTTCCCAGCAGGTAATGGTTCTAGTGCAGCAGATTACTTTAAGTT
ATCTAATGGTAGTGCCATTCCAGATGCAACGATTACATGGGTAAGTGGACAAGCGCCAAATAAAGATAATACACGTATTG
GTGAAGATATAACAGTAACTGCACATATCTTAATTGATGGCGAAACAACGCCGATTACGAAAACAGCAACATATAAAGTA
GTAAGAACTGTACCGAAACATGTCTTTGAAACAGCCAGAGGTGTTTTATACCCAGGTGTTTCAGATATGTATGATGCGAA
ACAATATGTTAAGCCAGTAAATAATTCTTGGTCGACAAATGCGCAACATATGAATTTTCAATTTGTTGGAACATATGGTC
CTAACAAAGATGTTGTAGGTATATCAACGCGTCTTATTAGAGTGACTTATGATAATAGACAAACTGAAGATTTAACTATT
TTATCTARAGTTAAACCTGACCCACCAAGAATTGACGCARACTCTGTGACATATAAAGCAGGTCTTACAAACCAAGAAAT
TAAAGTTAATARCGTATTAAATAACTCGTCAGTAAAATTATTTAAAGCAGATAATACACCATTAAATGTCACAAATATTA
CTCATGGTAGTGGTTTTAGTTCGGTTGTGACAGTAAGTGACGCGTTACCAAATGGCGGAATTAAAGCAARATCTTCAATT
TCAATGAACAATGTGACGTATACGACGCAAGACGAACATGGTCAAGTTGTTACAGTAACAAGAAATGAATCTGTTGATTC
AAATGATAGTGCTTCTGTTACAGTAACACCACAATTACAAGCAACTACTGAAGGCGCTGTATTTATTAAAGGTGGCGACG
GTTTTGATTTCGGTCATGTAGAACGATTTATTCARAATCCGCCACATGGGGCAACGGTCGCATGGCATGATAGTCCAGAT
ACATGGAAGAATACAGTCGGCAACACACATAAAACTGCGGTTGTAACATTACCTAGTGGTCAAGGTACGCGTAATGTTGA
AGTTCCAGTCAAAGTTTATCCAGTTGCTAATGCTAAGGCGCCATCACGTGATGTGAAAGGTCAAAATTTGACACATGGTA
CAAACGCTATTGATTACATTACATTTGATCCARATACTAATACGAATGGTATTACAGCAGCATGGGCARATAGACRACAA
CCAAATAACCAGCAAGCAGGCGTTCAACATTTAAATGTCGATGTCACATATCCAGGTATTTCAGCTGCTAAACGAGTTCC
TGTAACTGTGAACGTATATCAATTTGAATTCCCTCAAACTACTTATACAACAACAGTTGGTGGCACTTTAGCAAGTGGTA
CGCAAGCATCAGGATATGCACATATGCARAACGCTTCAGGTTTACCAACAGATGGATTTACGTATAAATGGAATCGTGAT
ACTACGGGTACAAACGATGCAAACTGGGCAGCAATGAATAAACCAAATACTGCACAAGTCGTTAATGCARAATATGATGT
CATCTATAATGGACATACATTTGCAACATCTTTACCAGCGAAATTTGTAGTAAAAGATGTTCAACCAGCGAAACCAACTG
TCACTGARACAGCGGCAGGAGCGATTACAATTGCACCTGGTGCGAACCAAACAGTCAATACTCATGCTGGTAATGTTACG
ACATATGCTGACAAATTAGTTATTAAACGTAATGGAAATGTTGTAACGACATTTACACGTCGTAATAATACGAGCCCATG
GGTGAAAGAAGCATCAGCAGATAATGTAACAGGTATTGTTGGAACTAATAATGGTATTACTGTGGCAGCAGGTACTTTCA
ATCCTGCTGATACAATTCAAGTTGTTGCAACACAAGGTAGTGGCGAAACAATCAGTGACGAGCAACGTAGTGATGATTTC
ACAGTTGTCGCACCACAACCGAACCAAGCGACTACGAARATTTGGCAAAATGGTCATATTGATATCACGCCTAATAATCC
ATCAGGACATTTAATTAATCCAACACAAGCAATGGATATTGCTTACACTGARARAGTGGGTAATGGTGCAGAACATAGTA
AGACAATTAATGTTGTTCGTGGTCAAAATAATCAATGGACAATTGCGAATAAGCCTGACTATGTAACGTTAGATGCACAA
ACTGGTAAAGTGACGTTCAATGCCAATACTATAAAACCAAATTCATCAATCACAATTACTCCGAAAGCAGGTACAGGTCA
CTCAGTAAGTAGTAATCCAAGTACATTAACTGCACCGGCAGCTCATACTGTCAACACAACTGAARTTGTGAAAGATTATG
GTTCAAATGTAACAGCAGCTGAAATTAACAATGCAGTTCAAGTTGCTAATAAACGTACTGCAACGATTAAAAATGGCACA
GCAATGCCTACTAATTTAGCTGGTGGTAGCACAACGACGATTCCTGTGACAGTAACTTACAATGATGGTAGTACTGAAGA
AGTACRAGAGTCCATTTTCACAAAAGCGGATAAACGTGAGTTAATCACAGCTAAAAATCATTTAGATGATCCAGTAAGCA
CTGAAGGTAAAAAGCCAGGTACAATTACGCAGTACAATAATGCAATGCATAATGCGCAACAACARATCAATACCGCGAAA
ACAGAAGCACAACAAGTGATTAATAATGAGCGTGCARCACCACAACAAGTTTCTGACGCACTAACTAAAGTTCGTGCAGC
ACAAACTAAGATTGATCAAGCTAAAGCATTACTTCAAAATAAAGAAGATAATAGCCAATTAGTAACGTCTAAAAATAACT
TACAAAGTTCTGTGAACCAAGTACCATCAACTGCTGGTATGACGCAACAAAGTATTGATAACTATAATGCGAAGAAGCGT
GAAGCAGARAACTGAARATAACTGCAGCTCAACGTGTTATTGACAATGGCGATGCAACTGCACAACAAATTTCAGATGAARAA
ACATCGTGTCGATAACGCATTAACAGCATTARACCAAGCGAAACATGATTTAACTGCAGATACACATGCCTTAGAGCAAG
CAGTGCAACAATTGAATCGCACAGGTACAACGACTGGTAAGAAGCCGGCAAGTATTACTGCTTACAATAATTCGATTCGT
GCACTTCAAAGTGACTTAACAAGTGCTAAARATAGCGCTAATGCTATCATTCAGAAGCCAATAAGAACAGTGCAAGAGGT
ACAATCTGCGTTAACAAATGTAAATCGTGTCAATGAGCGATTAACGCAAGCAATTAATCAATTAGTACCT TTAGCTGATA
ATAGTGCTTTAAGAACTGCTAAGACGAAACTTGATGAAGAAATCAATAAATCAGTAACTACTGATGGTATGACACAATCA
TCAATCCAAGCATATGAAAATGCTAAACGTGCAGGTCAAACAGAAACAACAAATGCACAAAATGTTATTAACAATGGTGA
CGCGACAGACCAACAARATTGCCGCAGAAAARACAARAGTAGAAGAARAATATAATAGCTTAAAACAAGCAATTGCTGGAT
TAACACCAGACTTGGCACCATTACAARACTGCAAAAACTCAGTTGCAARRATGATATTGATCAGCCAACGAGTACGACTGGT
ATGACAAGCGCATCTGTTGCTGCATTTAATGACAAACTTTCAGCAGCTAGAACTAAAATTCAAGAAATTGATCGCGTACT
AGCATCTCATCCAGATGTAGCAACGATTCGTCAAARCGTGACAGCAGCGAATGCTGCTAARACAGCACTTGATCAAGCGC
GCAATGGCTTAACAGTCGATAAAGCACCTTTAGAAAATGCGAAAAATCAACTACAACATAGTATTGATACGCAAACAAGT
ACAACTGGTATGACACAAGACTCTATAAATGCATACAATGCGAAGTTAACAGCTGCACGTAATAAGGTTCAACAAATCAR
TCAAGTATTAGCAGGTTCACCTACTGTAGATCAAATTAATACAAATACGTCTGCAGCAAATCAAGCGAAATCTGATTTAG
ATCATGCACGTCAAGCGTTAACACCAGATAAAGCGCCGCTTCAAAATGCGARAACGCAATTAGAACAAAGCATTAATCAA
CCAACAGATACAACAGGTATGACAACCGCTTCGTTARATGCATACAACCAAAAATTACAAGCAGCACGTCAAAARGTTAAC
TGARATTAATCAAGTGTTGAATGGCAACCCAACTGTCCAAAATATCAATGATAAAGTGGCAGAGGCARACCAAGCTAAGG
ATCAATTAAATACAGCACGTCAAGGTTTAACATTAGATAGACAGCCAGCGTTAACAACATTACATGGTGCATCTAACTTA
AACCAAGCACAACAAAATAATTTCACGCAACAAATTAATGCTGCTCAARATCATGCTGCGCTTGAAACAATTAAGTCTAA
CATTACGGCTTTAAATACTGCGATGACGAAATTARAAGACAGTGTTGCGCGATAATAATACAATTAMAATCAGGTCAAAATT
ACACTGACGCAACACCAGCTAATAAACAAGCCTATGATAATGCAGTTAATGCGGCTAAAGGTGTCATTGGAGAAACGACT
AATCCAACGATGGATGTTAACACAGTGAACCAAAARAGCAGCATCTGTTAAATCGACGAAAGATGCTTTAGATGGTCAACA
AAACTTACAACGTGCGAAAACAGARGCAACAAARTGCGATTACGCATGCAAGTGATTTAAACCAAGCACAAARGAATGCAT
TAACACAACAAGTGAATAGTGCACAAAACGTGCAAGCAGTAAATGATATTAAACAAACGACTCAAAGCTTAAATACTGCT
ATGACAGGTTTAARACGTGGCGTTGCTAATCATAACCAAGTCGTACAAAGTGATAATTATGTCAACGCAGATACTAATAA
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GAAAAATGATTACAACAATGCATACAACCATGCGAATGACATTATTAATGGTAATGCACAACATCCAGTTATAACACCAA
GTGATGTTAACAATGCTTTATCAAATGTCACAAGTARAGAACATGCATTGAATGCTGAAGCTAAGTTAAATGCTGCGAAA
CAAGAAGCGAATACTGCATTAGGTCATTTARACAATTTAAATAATGTACAACGTCAAAACTTACAATCGCAAATTAATGG
TGCGCATCAAATTGATGCAGTTAATACAATTAAGCAAAATGCAACAAACT TGAATAGTGCAATGGGTAACTTAAGACAAG
CTGTTGCAGATAAAGATCAAGTGAAACGTACAGAAGATTATGCGGATGCAGATACAGCTAAACAAAATGCATATAACAGT
GCAGTTTCAAGTGCTGAAACAATTATTAATCAAACAGCTAATCCGACAATGTCTGTTGATGATGTTAATCGTGCAACTTC
AGCTGTTACTACTAATAAAAATGCATTAAATGGTGATGAARAATTAGTACAATCTAAAACAGATGCTGCAAGAGCAATTG
ATGCATTACCACATTTAAATAATGCACAAAAAGCAGATGTTAAATCTAAAATTAATGCTGCATCAAATATTGCTGGTGTA
AATACCGTTAAACAACAAGGTACAGATTTAAATACAGCGATGGGTAACTTGCAGGGTGCAATCAATGATGAACAAACGAC
GCTTAATAGTCAAAATTATCARGATGCGACACCTAGTAAGAAARACAGCATACACAARATGCGGTGCAAGCTGCGAAAGATA
TTTTAAATAAATCAAATGGTCAAAATAAAACGAAAGATCAAGTTACTGAAGCGATGAATCAAGTGAATTCGGCTAAAAAT
AACTTAGATGGTACGCGTTTATTAGATCAAGCGAAGCAAACAGCGAAACAGCAGTTAAATAATATGACGCATTTAACAAC
TGCACAAAAAACGAATTTAACAAATCAAATTAATAGTGGTACTACTGTTGCTGGTGTTCATACGGTTCAATCAAATGCCA
ACACATTAGATCAAGCGATGAATACGTTAAGACAAAGTATTGCTAACAATGATGCGACTAAAGCAAGTGAAGATTACGTA
GATGCTAATAATGATAAGCAAACAGCATATAACAACGCGGTAGCTGCTGCTGAAACGATTATTAATGCGAATAGTAATCC
AGAAATGAATCCAAGTACGATTACACAAARAGCAGAGCAAGTGAATAGTTCTAARACGGCACTTAACGGTGATGAARACT
TAGCTACGGCAAAACAAAATGCGAAAACGTACTTAAACACATTAACGAGTATTACAGATGCTCARAAGAACAATTTGATT
AGTCAAATTAGTAGTGCGACAAGAGTGAGTGGTGTTGATACTGTAAAACAAAATGCACAACATTTAGATCAAGCTATGGC
TAACTTACAAAATGGTATTAACAACGAATCTCAAGTGAAATCATCTGAGAAATATCGTGATGCTGATACAAATAAACAAC
AAGAGTATGATAATGCTATTACTGCAGCGAAAGCGATTTTAAATARATCGACAGGTCCARACACTGCGCAAAATGCAGTT
GARGCAGCATTGCAACGTGTTAATACTGCGAAAGATGCATTGAATGGTGATGCAAAATTAATTGCAGCTCAAAACGCAGE
GAAACAACATTTAGGTACTTTAACGCATATCACTACAGCACAACGCAATGATTTAACAAATCAARTTTCA

SEQ ID NO:46 polynucleotide sequence

ATGGGTAACTTACAAACGGCTATCAACGATAAGTCAGGAACATTAGCGAGCCAARACTTCTTGGATGCTGATGAGCARRA
ACGTAATGCTTACAATCAAGCTATATCAGCTGCCGAAACCATTTTAAATAAACAAACTGGACCGAATACAGCGAAAACAG
CGGTTGAACAAGCACTTAATAATGTTAATAGTGCGAAACATGCATTAAATGGTACGCAAAACTTAAATAATGCGAAACAA
GCAGCGATTACAGCAATTAATGGCGCATCTGATTTAAATCAAAAACAAARAGATGCATTAAAAGCACAAGCTAATGGTGC
TCAACGCGTATCTAATGCAAATGATGTACAACGTAATGCGACTGAACTGAACACGGCAATGGGTCAATTACAACATGCCA
TCGCAGATAAGACGAATACGTTAGCAAGCAGTAAATATGTCAACGCCGATAGCACTAAACAAAATGCTTACACAACTAAA
GTTACCAATGCTGAACATATTATTAGCGGTACGCCAACGGTTGTTACAACACCTTCAGAAGTAACAGCTGCAGCTAATCA
AGTAAACAGCGCGAAACAAGAATTAAATGGTGACGAAAGATTACGTGTTGCAAAACAAAACGCCAATACTGCTATTGATG
CATTAACGCAATTAAATACTCCTCAAAAAGCTAAATTAAAAGAACAAGTGGGACAAGCCAATAGATTAGAAGACGTACAL
TCTGTTCAAACAAATGGACAATCATTGAACAATGCAATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCTAACGAAACAACAGTCAA
AGCAAGTCAARACTATACAGACGCAAGTCCGAATAACCAATCAACATATAATAGCGCTGTGTCARATGCGAAAGGTATCA
TTAATCAARACTAACAATCCAACTATGGATACTAGTGCGATTACCCAAGCTACAACACAAGTGAATAATGCTAAAAATGGT
TTAAACGGTGCTGAAAACTTAAGAAATGCACAAAACACTGCTAAGCAAAACTTAAATACGTTATCACACTTAACAAATAA
CCAAAAATCTGCAATCTCATCACAAATTGATCGTGCAGGTCATGTGAGTGAGGTAACAGCTGCTAARAATGCAGCAACTG
AGTTAAACGCGCAAATGGGCAACTTGGAACAAGCTATCCATGATCAAAACACAGTTAAACAAGGTGTTAACTTCACTGAT
GCAGATAAAGCTAAACGTGATGCTTATACAAATGCGGTAAGCAGAGCAGAAACAATTCTGAATAAAACGCAAGGTGCAAA
TACGTCTAAACAAGATGTTGAAGCGGCTATTCAAAATGTTACAAGTGCTAAAAATGCATTGAATGGTGATCAAAACGTTA
CAAATGCGAAGAATGCAGCTAAAAATGCATTAAATAACTTAACGTCAATTAATAATGCACAAAAACGTGACTTAACAACT
AAARTTGATCAAGCAACAACAGTAGCTGGTGTTGAAGCGGTATCTAATACAGGTACACAATTGAATACAGCGATGGCTAR
CTTGCAARATGGTATTAATGATAAAGCGAATACTTTAGCGAGCGAAAACTATCATGATGCTGATTCAGATAAGAAAACTG
CTTATACTCAAGCCGTTACGAACGCAGAAAATATTTTAAATAAAAATAGTGGATCARATTTAGATARAGC TGCCGTTGAA
AACGCGTTGTCACAAGTGACAAATGCGAAAGGTGCCCTAAATGGTAACCATAATTTAGAGCAAGCTAAATCAAATGCAAA
CACTACTATAAACGGCCTTCAACATTTAACAACAGCACAAAAAGATAAATTGAAACAACAAGTGCAACAAGCACAAAATG
TTGCAGGTGTAGATACTGTTAAATCAAGTGCCAACACATTARATGGTGCTATGGGTACGTTARGAAATAGCATACAAGAT
AACACAGCTACGARAAATGGCCAAAACTATCTTGATGCTACAGAACGTAACAAAACAAACTATAACAATGCTGTTGATAG
TGCTAATGGTGTCATTAATGCAACAAGCAATCCAAATATGGATGCTAATGCAATTAACCAAATCGCTACACAAGTGACAT
CAACGAAAAATGCATTAGATGGTACACATAATTTAACGCAAGCGAAACAAACAGCAACARATGCCATCGATGGTGCTACT
AACTTAAATAARGCGCAAAAAGATGCGTTAAAAGCACAAGTTACAAGTGCGCAACGTGTTGCAAATGTAACAAGTATCCA
ACARACTGCAAATGAACTTAATACAGCTATGGGTCAATTACAACATGGTATTGATGATGARAATGCAACAAAACAAACTC
AARAATATCGTGACGCTGAACAAAGTAAGAAAACTGCTTATGATCAAGCTGTAGCTGCTGCGARAGCAATTTTAAATARA
CAAACAGGTTCCAATTCAGATAAAGCAGCAGTTGACCGTGCATTACAACAAGTAACAAGTACGAAAGATGCATTGAATGG
GGATGCTAAACTGGCAGAAGCGAAAGCGGCAGCTAGACAARACTTAGGTACTTTAAACCATATTACGAATGCACAACGTA
CTGCGTTAGAAGGTCAAATCAATCAAGCGACGACTGTTGATGGCGTTAATACTGTAARAACAAATGCCAATACATTAGAC
GGCGCTATGAATAGCTTACAAGGTGCAATCAATGATAAAGATGCGACATTAAGAAATCAAAATTATCTTGATGCAGATGA
ATCAARACGAAATGCATATACGCAAGCTGTCACAGCGGCTGAAGGCATTTTAAATAAACAAACAGGTGGTAACACATCTA
AAGCAGACGTTGATAATGCATTAAATGCAGTTACAAGAGCGAAAGCGGCTTTAAATGGTGCTGARAACTTAAGAAATGCG
AAAACTTCAGCAACAAATACGATTAATGGTTTACCTAACTTAACACAATTACAAAAAGACAACTTGAAGCATCAAGTTGA
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ACAAGCGCARAATGTAGTTGGTGTARATGGTGTTARAAGATAAAGGTAATACATTARATACTGCCATGGGTGCATTACGTA
CAAGTATCCAAAATGATAATACGACGAAAACAAGTCAARATTATCTTGATGCATCTGATAGCAACAAAARATAATTACAAT
ACTGCTGTAAATAATGCAAATGGTGTTATTAATGCAACGAACAATCCAAATATGGATGCTAATGCGATTAATGACATGGC
AAATCAAGTCAATACAACAARAAGCAGCGTTAAATGGTGCACAAAACTTAGCTCAAGCTAAAACAAATGCGACGAACACAA
TTAACAACGCGCAAGACTTAAACCAAAAACARAAAGATGCATTAAARACACAAGTTAACAATGCACAACGTGTATCTGAT
GCAAATAACGTTCAACATACAGCTACTGAATTGAACGGTGCGATGACAGCACTTAAAGCAGCTATTGCGGATAAAGARAG
AACAAAAGCAAGCGGTAATTATGTCAATGCTGATCAAGAAAAACGTCAAGCGTATGATTCAAAAGTGACTAACGCTGAAA
ATATCATTAATGGTACACCAAATGCGACATTAACAGTCAATCGACGTAAATAGTGCGGCATCACAAGTCAATGCGGCTAAA
ACAGCATTAAATGGTGATAACAACTTACGTGTAGCGAAAGAGCATGCTAACAATACAATTGACGGCTTAGCACAATTGAA
TAATGTACAAAAAGCAARATTARAAGAACAAGTTCAAAGTGCAACTACATTAGATGGTGTTCAAACTGTTAAAAATAGTT
CTCAAACGTTGAATACAGCGATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCGAATGAAGCAACGATTAAAGCAGGTCAARACTAC
ACTGACGCAAGTCCAAATAATCGTAACGAGTACGACAGCGCAGTTACTGCAGCAAAAGCAATCATTAATCAAACATCGAA
CCCAACGATGGAACCAAATACTATTACGCAAGCAACATCACAAGTGACAACTAAAGAACATGCATTAAATGGTGCGCAAA
ACTTAGCTCAAGCTAAGACAACAGCGAAAAACAACTTGAATAACTTAACATCARTTAACAATGCACAAAAAGATGCGTTA
ACGCGTAACATTGATGGTGCAACTACAGTAGCTGGTGTAAATCAAGAAACTGCAAAAGCAACAGAATTAAATAACGCAAT
GCACAGTTTACAAAATGGTATCAATGATGAGACACAAACARAACARACTCAGARAATACCTAGATGCTGAGCCAAGTAAGA
AATCAGCTTATGATCAAGCAGTAAATGCAGCAAAAGCAATTTTAACAAAAGCTAGTGGTCARAAATGTAGACAAAGCAGCA
GTTGAACAAGCATTACAAAATGTGAACAGTACGAAGACGGCGTTGAACGGTGATGCGARATTAAATGAAGCTAAAGCTGC
TGCGAAACAAACGTTAGGTACATTAACACACATTAATAATGCACAACGTAATGCGTTAGATAATGAAATTACACAAGCAA
CAAATGTTGAAGGTGTTAATACAGTTAAAGCCAAAGCGCAACAATTAGATGGTGCTATGGGTCAATTAGAAACATCAATT
CGTGATAAAGACACGACGTTACAAAGTCAAAATTATCAAGATGCTGATCATGCTAAACGAACGGCTTATTCTCAAGCAGT
AAATGCAGCAGCAACTATTTTAAATAARACAGCTGGAGGAAATACACCTAAAGCAGATGTCGAAAGAGCAATGCAAGCTG
TTACACAAGCCAATACTGCATTAAACGGTATTCAAAACTTAGAACGTGCGAAACAGGCTGCGAACACAGCGATTACAAAT
GCTTCGGACTTAAATACAAAACAAARAGAAGCATTGAAAGCACAAGTAACAAGTGCAGGACGCGTATCTGCAGCAAATGG
TGTTGAACATACTGCGACTGAATTAAATACTGCGATGACAGCTTTAAAACGTGCCATTGCTGATAAAGCTGACACAAAAG
CTAGTGGTAATTATGTCAATGCTGATGCGAATAAACGCCAAGCATATGATGAAAARAGTGACAGCTGCAGAACATATCGTT
AGTGGTACACCAACACCAACGTTAACACCATCAGATGTTACAAATGCAGCAACGCAAGTAACGAATGCGAAGACGCAGTT
ARACGGTAATCATAATTTAGAAGTAGCGAAACARAATGCTAACACAGCAATTGATGGTTTAACTTCTTTAAATGGTCCGC
ARAAAAGCAAAACTTAAAGAACAAGTGGGTCAAGCGACGACGTTGCCARAATGTTCARACTGTTCGTGATAATGCACARACA
TTAAACACTGCAATGAAAGGTCTACGAGATAGCATTGCGAATGAAGCAACGATTAAAGCAGGTCAAAACTACACAGATGC
AAGTCAAAACAAACAAAATGACTACAACAATGCAGTCACTGCAGCAAAAGCAATCATTGGTCAAACAACTAGTCCATCAA
TGATTGCGCAAGAAATTAATCAAGCGAAAGACCAAGTGACAGCTAAACAACAAGCGTTAAACGGTCARGAAARCTTAAGA
ACTGCGCAAACAAATGCGAAGCAACATTTGAATGGCTTAAGTGACTTAACTAATGCACAAAAAGATGCAGCGAAACGCCA
AATCGAAGGTGCAACGCATGTTAATGAAGTAACACAAGCGCAAAATAATGCGGACGCATTAAATACAGCTATGACGAACT
TGAAAAATGGTATTCAAGATCARAATACGATTAAGCAAGGTGTTAACTTCACTGATGCAGATGAAGCGAAACGTAATGCA
TATACAAATGCAGTGACGCAAGCTGAACAAATTTTAAATAAAGCACAAGGTCCAAATACTGCAAAAGACGGTGTCGAAAC
TGCGTTACAAAATGTACAACGTGCTAAAAACGAATTGAACGGTAATCAAAATGTTGCGAACGCTAAGACAACTGCGAAAA
ATGCATTGAATAACCTTACATCAATTAATAATGCACAARARAGCAGCATTGAAATCACAAATTGAAGGTGCGACAACAGTT
GCAGGTGTAAATCARGTGTCTACAATGGCATCTGAATTAAATACTGCAATGAGCAACTTACAACGTGGTATTAATGACGA
AGCAGCTACAAAAGCAGCTCAGAAATATACTGAAGCAGATAGAGATAAACAAACTGCATACAATGATGCTGTAACAGCAG
CTAAAMACGTTATTAGATAAAACAGCTGGTTCAAATGACAATAAAGTAGCCGTTGAACAAGCATTACAACGTGTGAATACT
GCTAARACAGCATTAAATGGTGACGCGCGATTAAATGAAGCGAAGAACACAGCTAAACAACAATTAGCGACAATGTCACA
TTTAACTAATGCTCAAAARAGCAAACTTAACAGAACAAATTGAACGTGGTACAACTGTTGCTGGTGTTCAAGGCATCCAAG
CAAATGCTGGTACTTTAAATCAAGCAATGAATCAATTAAGACAAAGTATTGCTTCTAAAGATGCGACTAAATCAAGCGAA
GATTATCAAGACGCGAATGCAGATTTACAARATGCATACAATGATGCGGTAACTAATGCTGAAGGTATTATTAGTGCAAC
GAATAACCCTGAAATGAATCCTGATACAATTAACCAAAAAGCGAGCCAAGTGAACAGTGCGAAGTCTGCATTGAACGGTG
ATGAAAAATTAGCAGCAGTAAAACARACTGCGAAATCAGATATCGGTCGTTTGACAGACTTGAACAATGCACAACGAACT
GCGGCAAATGCTGAAGTGGATCAAGCACCAAATCTTGCAGCTGTCACAGCGGCTAAAAATAAAGCAACATCGTTAARACAC
AGCGATGGGTAATTTGAAACATGCACTTGCTGAAAAGGATAATACGAAACGTAGTGTCAATTACACAGATGCGGATCAAC
CAAAACAACAAGCGTATGATACTGCAGTTACACAAGCAGAAGCAATTACTAATGCAARATGGCAGTAACGCGAATGAAACA
CAAGTTCAAGCAGCGCTTAACCAATTGAATCAAGCTARARACGACTTGAATGGTGATAATAAAGTTGCTCAAGCGAAAGA
AACAGCAAAACGTGCATTAGCTTCATATAGTAACTTGAATAACGCGCAATCAACTGCAGCAACTAGTCARATTGACAATG
CAACGACAGTAGCAGACGTAACTGCTGCACAAAATACTGCTAATGAATTAAATACAGCAATGGGTCAACTTCAAAATGGT
ATTAATGACCAARAACACTGTTAAACAACAAGTGAACTTTACAGATGCTGACCAAGGTAAGAAAGATGCTTACACAAATGC
TGTTACGAATGCTCAAGGTATTTTAGATAAAGCAAACGGTCAAAATATGACAAAAGCACAAGTTGAAGCTGCATTAAATC
AAGTAACGACTGCTAAGAATGCTTTAAACGGTGATGCAAATGTAAGACAAGCAAAATCAGATGCGAAAGCAAACTTAGGT
ACATTAACACACTTAAATAATGCACAARAAACAAGATTTAACATCACAAATCGAAGGTGCAACAACAGTCAACGGTGTAAA
TAGTGTTAAAACGAAAGCACAAGACTTAGATGGTGCAATGCAACGATTAGAGTCAGCAATCGCAAATAAAGATCAAACTA
AAGCGAGCGAAAACTACATTGACGCAGATCCAACTAAGAAAACAGCATTTGATAATGCCATCACACAAGCTGAATCTTAC
TTAAATAAAGATCATGGTACGAATAAAGATAAGCAAGCTGTTGAACAAGCAATTCARAGTGTAACGTCTACTGAAAATGC
TTTGAACGGTGACGCGAACTTACAATGCGCTAAAACTGAAGCTACACAAGCTATCGATAACTTGACACAATTGAATACAC
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CGCAAAARACAGCATTGAAACAACAAGTGAATGCTGCACARCGCGTATCAGGTGTAACTGATCTGAAARATAGTGCTACA

TCACTTAATAATGCGATGGATCAATTAAAARCAAGCAATTGGTGATCATGACACAATTGTAGCTGCGTGGTAATTACACTAA

CGCAAGTCCTGATAAACAAGGTGCTTACACTGATGCATATAATGCTGCGAAGAATATCGTAAATGGTTCACCTAATGTGA

TTACAAATGCAGCAGATGTTACTGCGGCAACACAACCTGTCAATAATGCTGAAACAAGTTTARATGGTGATACAAACTTA
GCAACTGCGAAGCAACAAGCTAAAGATGCATTACGTCAAATGACACATTTATCTGATGCACAAAAACAAAGTATTACTGG

TCAAATTGATAGCGCGACACAAGTAACTGGTGTACAAAGTGTGAAAGACAATGCAACAAATCTTGACAATGCAATGAATC

AACTTCGAAATAGTATTGCGAATAAAGATGAAGTAAAAGCGAGTCAACCATATGTTGATGCAGATACAGATAAACAAAAT

GCATACAATACAGCAGTTACAAGTGCTGAAAATATCATTAATGCAACGAGTCAGCCAACACTTGATCCATCTGCAGTAAC

ACAAGCAGCTAATCAAGTGAACACTAACAARACTGCGCTTAATGGTGCGCAAAACTTAGCAAATARAAAAGCAAGARACAA
CTGCTAACATCAACCGATTAAGTCATTTAAACAATGCTCAAAAGCAAGATTTAAATACACAAGTGACAAATGCACCAAAT
ATTAGCACAGTAAATCAAGTGAARACTAAAGCTGAACAATTAGATCAAGCAATGGAACGTTTAATCAACGGAATCCAAGA
CAAAGATCARAGTGAARACAAAGTGTTAACTTTACAGATGCAGATCCAGAAAARACAAACAGCATACAACAATGCGGTAACTG

CTGCTGAAAATATTATTAATCAAGCAAATGGTACARATGCGAACCAATCACAAGTTGAAGCAGCACTTTCAACTGTAACA
ACTACTAAACAAGCGTTGAATGGTGATAGAAAAGTAACAGATGCTAAAAACAATGCAAACCAAACATTATCTACGTTAGA
TAACTTAAACAATGCACAAAAAGGTGCTGTTACTGGAAACATCAATCAAGCGCACACTGTAGCTGAAGTAACGCAAGCCA
TTCAAACCGCTCAGGAACTGAATACAGCGATGGGTAACTTGARAAATAGCTTGAATGATAAAGACACTACACTTGGCAGT
CAAAACTTTGCAGATGCAGATCCAGAGAAGAAAAATGCATACAATGAAGCGGTTCGTAATGCTGAAAATATTTTAAATAA
ATCTACAGGTACGAACGTGCCTAAAGATCAAGTTGAAGCAGCTATGAATCAAGTGAATACTACAAAAGCAGCGCTTAATG

GTACTCAAAACCTTGAAAARAGCGAAACAACACGCAAATACAGCAATTGACGGTTTAAGCCATTTAACAAATGCACAAARA
GAGGCATTAAAACAATTGGTACAACAATCGACTACTGTTGCAGAAGCACAAGGTAATGAACAARARAGCAAACBATCGTTGA
TGCAGCAATGGACAAATTACGTCAAAGTATTGCAGATAATGCGACAACAAAACAAAACCARAATTATACTGATGCAAGTC
CGAATAAAAAGGATGCGTACAATAATGCTGTCACAACTGCACAAGGTATTATTGATCARACTACAAACCCTTCATTAGAT
CCGACTGTTATCAATCAAGCTGCTGGACAAGTAAGCACGTCTARAAATGCTTTARATGGTAATGAAAACTTAGAGGCAGC
GAAGCAACAAGCAACGCAATCTTTAGGTTCATTAGACAACTTAAATAATGCGCAARAACAAGCTGTTACTAATCAAATTA
ATGGCGCGCATACTGTTGATGAAGCARATCARATTAAGCAAAATGCGCAAAACTTAAATACTGCGATGGGTAACTTGARA
CAAGCGATAGCTGATAAAGATGCTACGAAAGCAACAGTTAACTTCACTGATGCAGATCAAGCAAAACAACAAGCATATAA
CACTGCAGTTACARATGCTGAAAATATCATTTCAAAAGCTAATGGTGGTAATGCAACACAARACTGAAGTTGAACAAGCAA
TCCARCAAGTAAATGCAGCAAAACAAGCATTARATGGTAATGCCAACGTTCAACATGCAARAGACGAAGCAACAGCATTA
ATTAATAACTCTAATGATCTTAACCAAGCACAGAAAGATGCATTAAAACAACAAGTACAAAATGCAACTACTGTAGCTGG
TGTAAACAATGTTAAACAAACGGCGCARGAGTTAAACRATGCGATGACACAATTARAACAAGGCATTGCAGATAAAGAAC
AAACAAAAGCTGATGGTAACTTTGTCAATGCAGATTCTGACAAGCAARATGCATATAATCAAGCAGTAGCGAAAGCTGAA
GCATTAATTAGTGGTACGCCTGATGTTGTCGTTACACCTAGCGARATTACTGCAGCGTTAAATAAAGTTACGCAAGCTAA
AAATGATTTAAATGGTAATACAAACTTAGCAACGGCGAAACARAATGTTCAACATGCTATTGATCAATTGCCAAACTTAA
ACCAAGCGCAACGTGATGAATACAGCAAACAAATCACGCAAGCAACACTTGTACCAAACGTCAATGCTATTCAACAAGCG
GCAACAACGCTTRATGACGCGATGACACAATTGARACAAGGTATTGCGAATAAAGCACAAATTARAGGTAGCGAGAACTA
TCACGATGCTGATACTGACAAGCAAACAGCATATGATAATGCAGTAACAAAAGCAGAAGAATTGTTAARACARACAACAA
ATCCAACAATGGATCCAAATACAATTCAACAAGCATTAACTAAAGTGAATGACACAAATCAAGCACTTAACGGTAATCAA
AAATTAGCTGATGCCAAACAAGATGCTAAGACAACACTTGGTACACTAGATCATTTAAATGATGCTCARAAACAAGCGCT
AACAACTCAAGTTGAACAAGCACCAGATATTGCAACAGTTAATAATGTTAAGCAAAATGCTCARAATCTGAATAATGCTA
TGACTAACTTAAACAATGCATTACARAGATAAAACTGAGACATTARATAGCATTAACTTTACTGATGCAGATCAAGCTAAG
AAAGATGATTATACTAATGCGGTTTCACATGCAGAAGGTATTTTATCTAARAGCAAATGGCAGCAATGCAAGTCAAACTGA
AGTGGAACAAGCGATGCAACGTGTGAACGAAGCGAAACAAGCATTGAATGGTAATGACAATGTACAACGTGCARAAGATG
CAGCGAAACAAGTAATTACAAATGCAAATGATTTARATCAAGCGCARARAGATGCATTAAAACAACAAGTCGATGCTGCG
CAAMCTGTTGCAAATGTAAACACGATTAAGCAAACAGCACAAGATTTAAATCAAGCAATCACACAATTGAAACAAGGTAT
TGCAGATAAAGACCAAACTAAAGCAAATGGTAACTTTGTCAATGCTGATACTGATAAGCAAAATGCATATAACAATGCGG
TAGCGCATGCTGAACAAATCATTAGTGGTACACCAAATGCAAACGTGGATCCACAACAAGTGGCTCAAGCGTTACAACAR
GTGAATCAAGCTAAGGGTGATTTAAACGGTAACCACAACTTACAAGTTGCTAAAGACAATGCAAATACAGCCATTGATCA
GTTACCAAACTTAAATCAACCACAAAAAACAGCATTAAAAGACCAAGTGTCGCATGCAGAACTTGTTACAGGTGTTAATG
CTATTAAGCAAAATGCTGATGCGTTAAATAATGCAATGGGTACGTTGAAACAACAAATTCARGCGAATAGTCAAGTACCA
CAATCAGTTGACTTTACACAAGCGGATCAAGACAAACAACAAGCTTATAACAATGCAGCTAACCAAGCGCAACAAATCGC
AAATGGCACACCAACACCTGTATTGGCGCCTGATACAGTAACAAAAGCAGTTACAACTATGRATCAAGCGAAAGATGCAT
TAAACGGTGATGAAAAATTAGCGCAAGCGAAACAAGATGCTTTAGCARATCTTGATACGTTACGTGACTTAAATCAACCA
CAACGTGATGCATTACGAAACCAAATCAATCAAGCACAAGCTTTAGCTACAGTTGAACARACTAAACAAAATGCACAAAA
TGTGAATACAGCAATGGGTAACTTGAAACAAGGTATTGCAAATAAAGATACTGTGAAAGCAAGTGAGAACTACCACGATG
CTGATGTCGATAAGCAAACAGCATATACAAATGCAGTGTCTCAAGCGGAAGGTATTATCAATCAAACGACAAATCCAACG
CTTAACCCAGATGACATTACTCGTGCATTAACTCAAGTGACTGATGCTAAAAATAGCTTARACGGTGAAGCTAAATTAGC
CACTGAAAAGCAAAATGCTRAAGATGCCGTAAGTGGAATGACGCATTTAAACGATGCTCAAAARCAAGCATTAAAAGGTC
AAATCGATCAATCGCCTGAAATTGCTACAGTGAACCAAGTTAAACARACAGCAACGAGCCTAGATCAAGCAATGGATCAR
TTATCACAAGCTATTAATGATAAAGATCAAATATTAGCGGACGGTAATTACTTAAATGCAGATCCTGACARACAARATGC
GTATARACAGGCAGTAGCAARAGCTGAAGCATTATTGAATAAACARAGTGGTACTAATGAAGTACARGCACAAGTTGAAA
GCATCACTAATGAAGTGAACGCAGCGAAACAAGCATTAAATGGTAATGACAATTTGGCAAATGCAAAACAACAAGCARAL
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CAACAATTGGCGAACTTAACACACTTAAATGATGCACAAAAACAATCATTTGAAAGTCAAATTACACAAGCGCCACTTGT
TACAGATGTCACTACGATTAATCAARAAGCACAAACGTTAGATCATGCGATGGAATTATTAAGAAATAGTGTTGCGGATA
ATCAAACGACATTAGCGTCTGAAGATTATCATGATGCAACTGCGCAAAGACARAATGACTATAACAAAGCTGTAACAGCT
GCTAATAATATCATTAATCAAACTACATCGCCTACGATGAATCCAGATGATGTTAATGGTGCAACGACACAAGTGAATAA
TACGAAAGTTGCATTAGATGGTGATGAAAACCTTGCAGCAGCTAAACAACAAGCAAACAACAGACTTGATCAATTAGATC
ATTTGAATAATGCGCAAAAGCAACAGTTACAATCACAAATTACGCAATCATCTGATATTGCTGCAGTTAATGGTCACAAA
CAAACAGCAGAATCTTTAAATACTGCGATGGGTAACTTAATTAATGCGATTGCAGATCATCAAGCCGTTGAACAACGTGG
TAACTTCATCAATGCTGATACTGATAAACAAACTGCT TATAATACAGCGGTAAATGAAGCAGCAGCAATGATTAACAAAC
AAACTGGTCAARAATGCGAACCAAACAGAAGTAGAACAAGCTATTACTAAAGTTCAAACAACACTTCARGCGTTAAATGGA
GATCATAATTTACAAGTTGCTAAAACAAATGCGACGCAAGCAATTGATGTTTTAACAAGCTTAAATGATCCTCAAAAAAC
AGCATTAAAAGACCAAGTTACAGCTGCAACTTTAGTAACTGCAGTTCATCAAATTGAACAARAATGCGAATACGCTTAACC
AAGCAATGCATGGTTTAAGACAGAGCATTCAAGATAACGCAGCAACTAAAGCAAATAGCAAATATATCAACGAAGATCAA
CCRGAGCAACAARACTATGATCAAGCTGTTCAAGCCGCAAATAATATTATCAATGAACAAACTGCAACATTAGATAATAA
TGCGATTAATCAAGTAGCGGCAACTGTGAATACAACGAAAGCAGCATTACATGGTGATGTGAAATTACARAATGATAAAG
ATCATGCTAAACAAACGGTTAGCCAATTAGCACATCTARACAATGCACAAARACATATGGAAGATACGTTAATTGATAGT
GAAACAACTAGAACAGCAGTTAAGCAAGATTTGACTGAAGTACAAGCATTAGATCAACTTATGGATGCATTACAACARAG
TATTGCTGACAAAGATGCAACACGTGCGAGCAGTGCATATGTCAATGCAGAACCGAATARAARAACAAGCCTATGATGAAG
CAGTTCAARATGCTGAGTCTATCATTGCAGGATTARATAATCCAACTATCAATAAAGGTAATGTATCAAGTGCGACTCAA
GCAGTAATATCATCTAAAAATGCATTAGATGCGTGTTGAACCGATTAGCTCAAGATAAGCAAACTGCTGGAAATTCTCTAAA
TCATTTAGATCAATTAACACCAGCTCAACAACAAGCGCTAGAAAATCAAATTAATAATGCAACAACTTGTGATAAAGTGG
CTGAAATCATTGCACAAGCGCAAGCATTAAATGAAGCGATGAAAGCATTAAAAGAAAGTATTAAGGATCAACCACAAACT
GAAGCAAGTAGTARATTTATTAACGAGGATCAAGCGCAAAAAGATGCATATACGCAAGCAGTACAACACGCGAAAGATTT
GATTAACAAAACAACTGATCCTACATTAGCTAAATCAATCATTGATCAAGCGACACAGGCAGTGACTGATGCTAAAAACA
ATTTACATGGTGATCAAARACTAGCTCAAGATAAGCAACGTGCAACAGAAACGTTAAATAACTTGTCTAACTTGAATACA
CCACAACGTCAAGCACTTGAARATCAAATCAATAATGCAGCAACTCGTGGTGAAGTAGCACAARAATTAACTGAAGCACA
AGCACTTAACCAAGCAATGGAAGCTTTACGTAATAGCATTCAAGATCAACAACAAACAGAATCTGGTAGCAAGTTTATTA
ATGAAGATAAACCGCAAARAAGATGCTTACCAAGCAGCAGTTCARAATGCAAAAGATTTAATTAACCAAACAGGTAATCCA
ACGCTTGATAAAGCACAAGTTGAACAATTGACACATGCTTTTAAACAAGCTAAAGATAACCTACACGGTGATCAAAAACT
TGCAGACGATAAACAACATGCGGTTACTGATTTARATCAATTAAATGGTTTCAATAATCCGCAACGTCARGCACTTCGARA
GCCAAATAAACAACGCAGCAACTCGTGGCGAAGTAGCGCAAAAATTAGCTGAAGCAAAAGCGCTTGATCAAGCAATGCAA
GCATTACGAAATAGTATTCAAGATCAACAACAAACGGAAGCGGGTAGCAAGTTTATCAATGAAGATAAACCGCAARAAGA
TGCTTACCAAGCAGCAGTTCARAATGCAAAAGATTTAATTAACCAARCAGGTAATCCAACACTCGACAAATCACAAGTAG
ARCAATTAACACAAGCAGTRACAACTGCARAAGATAATCTACATGGTGATCARARACTTGCTCGTGATCAACAACAAGCA
GTAACAACTGTAARATGCATTGCCAAACTTARATCATGCACAACAACAAACATTAACTGATGCTATAAATGCAGCGCCTAC
AAGAACAGAGGTTGCACAACATGTTCAAARCTGCTACTGAACTTGATCACGCGATGGAAACATTGAAAARATAAAGTTGATC
AAGTGAATACAGATAAGGCTCAACCAAATTACACTGAAGCGTCAACTGATAAAAAAGAAGCAGTAGATCAAGCGTTACAA
GCTGCACAAAGCATTACAGATCCAACTAATGGTTCAAATGCGAATARAGACGCTGTAGAACAAGCATTAACTARGCTTCA
AGARAMAGTGAATGAGTTAAATGGTAATGAGAGAGTCGCTGAAGCTAARACACAAGCGAAACAALCTATTGACCAATTAA
CACATTTAAATGCTGATCAAATTGCAACTGCTAAACAAAATATTGATCAAGCGACGAAACTTCARCCAATCGCTGAATTA
GTAGATCAAGCAACGCAATTGAACCAATCAATGGATCAATTACAACAAGCAGTTAATGAACATGCTAACGTTGAGCAAAC
TATAGATTACACACAAGCAGATTCAGATAAGCAAAAGGCTTATAAACAAGCGATTGCTGATGCTGAAAATGTATTGAAAC
AAAATGCGAATAAGCAACARGTGGATCAAGCACTTCAAAATATTTTAAATGCAARACAAGCATTAAATGGTGATGAACGT
GTAGCACTTGCTAARACAAATGGTAAACATGACATCGACCAATTGAATGCATTAAACAATGCTCAACAAGATGGATTTAA
AGGTCGCATCGATCAATCARACGATTTAAATCAAATCCAACAAATTGTAGATGAGGCTAAGGCACTTAATCGTGCAATGG
ATCAATTGTCACRAGAAATCACTGCCAATGAAGGACGCACGAAAGGTAGCACGAACTATGTCAATGCAGATACACAAGTC
AAACAAGTATATGATGAAGCGGTTGATAAAGCGAAACAAGCACTTGATAAATCGTCTGGGCAAAACTTAACTGCAGRACA
AGTTATCAAATTAARATGATGCAGTCACTGCAGCTAAGAAAGCATTAAATGGTGAAGAAAGACTTAATAATCGTAAAGCTG
AAGCATTACAAAGATTGGATCAATTAACACATCTAAACAATGCTCAAAGACAATTAGCAATCCAACAAATTAATAATGCT
GAAACGCTAAATAAAGCATCTCGAGCAATTAATAGAGCAACTAAATTAGATAATGCAATGGGTGCAGTACAACAATATAT
TGACGAACAGCACCTTGGTGTTATCAGCAGCACAAATTACATCAATGCAGATGACAATTTGAAAGCAAATTATGATAATG
CAATTGCGAATGCAGCACATGAGTTAGATAAAGTGCAAGGTAATGCAATTGCARAAGCTGAAGCAGAGCAATTGAAACAA
AATATTATCGATGCTCAAAATGCATTAARATGGAGACCAAAACCTTGCAAATGCCAAAGATARAGCAAATGCGTTTGTTAA
TTCGTTAAATGGATTAAATCAACAGCAACAAGATCTTGCACATAARGCAATTAACAATGCCGATACTGTATCAGATGTAA
CAGATATTGTTAATAATCAAATTGACTTAAATGATGCAATGGAAACATTGARACATTTAGT TGACAATGAAATTCCAAAT
GCAGAGCAAACTGTCAATTACCAAAACGCTGACGATAATGCTAAAACAAACTTCGATGATGCCAAACGTCTAGCARATAC
ATTGCTAAATAGTGATAACACAAATGTGAATGATATCAATGGCGCAATCCAAGCAGTCAATGATGCAATCCATAATCTTA
ATGGTGATCAACGACTACAAGATGCTAAAGACAAGGCAATTCAATCAATTAATCAAGCTTTAGCTAATAAGCTARARGAA
ATCGAAGCTTCAAATGCGACGCGATCAAGACAAGCTTATTGCGAAAAATAAAGCAGAAGAATTGGCAAACAGCATCATCAA
CAACATTAATAAAGCAACAAGTAATCAGGCTGTATCTCAAGT TCAAACAGCAGGCAACCACGCGATTGAACAAGTGCATG
CTAATGAAATACCAAAAGCAAAAATTGATGCCAATAAAGACGTTGATAAGCAAGTTCAAGCATTAATTGACGAAATTGAT
CGAAATCCAAATCTAACAGATAAGGAAARACAAGCACTTAARGATCGTATTAATCAAATACTTCAACAAGGTCATAACGA
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CATTAACAATGCGCTGACTAARAGAAGAAATTGAACAAGCTAAARGCACAACTTGCGCAAGCATTACAAGACATCAAAGATT
TAGTGAAAGCTAAAGAAGATGCGAAACAAGATGTTGATAAACAAGTTCAAGCATTAATTGACGAAATCGATCAARATCCA
AATCTAACAGATAAGGAAAAACAAGCACTTAAAGATCGTATTAATCAAATACTTCAACAAGGTCATAACGGCATTAACAA
TGCGATGACTAAAGAAGAAATTGAACAAGCCAAAGCACAACTTGCACAAGCATTARAAAGAAATTAAAGATTTAGTGARAG
CTAAAGAAAATGCGAAACAAGATGTTGATAAACAAGTTCAAGCATTAATTGACGAAATCGATCARAATCCAAATCTAACA
GATAAGGAAARACAAGCGCTTAAAGATCGAATCAATCAAATACTGCAACAAGGTCATAACGACATTAACAATGCGATGAC
TAAAGAAGAAATTGAACAAGCCAAAGCACAACTTGCACAAGCATTACAAGACATCAAAGATTTAGTGAAAGCTAAAGAAG
ATGCGAAAAATGCAATARAAGCCTTAGCTAATGCGAAGCGTGATCAAATCAATTCAAATCCAGATTTAACACCTGAGCAA
AAAGCAAAAGCGCTCAAAGAAATTGACGAAGCTGAAARACGAGCACTACAAAACGTTGAGAATGCTCAAACTATAGATCA
ATTAAATCGAGGATTAAACTTAGGTTTAGATGACATTAGARATACACATGTATAGGAGGTTGATGAACAACCTGCTGTAA
ATGAAATTTTTGAAGCAACACCTGAGCAAATCCTAGTTAATGGTGAACTCATTGTACATCGTGATGACATCATTACAGAA
CAAGATATTCTTGCACACATAAACTTAATTGATCAGCTTTCAGCAGAAGTTATTGATACACCATCAACTGCAACGATTTC
TGATAGCTTAACAGCAAAAGTTGAAGTTACATTGCTTGATGGATCARRAGTGATTGTTAATGTTCCTGTARARGTTGTAG
AAAADGAATTGTCAGTAGTCAAACAACAGGCAATTGAATCAATCGARAATGCGGCACAACAAAAGATTGATGAAATCAAT
AATAGTGTGACATTAACACTGGAACAAAAAGAAGCTGCAATTGCAGAAGTTAATAAGCTTARACAACAAGCAATTGATCA
TGTTAACAATGCACCTGATGTTCATTCAGTTGAAGAAATTCAACAACAAGAACAAGCGTATATTGAACAATTTAATCCAG
AACAATTTACGATTGAACAAGCAAAATCAAATGCAATTAAATCGATTGAAGATGCAATTCAACATATGATTGATGAAATC
AAAGCTCGTACTGATCTAACAGATAAAGAGAAGCAAGAAGCTATTGCTAAGTTAAATCAATTAAAAGAACAAGCAATTCA
AGCGATTCAACGTGCGCAAAGCATCAGTGAAATAACTGAGCAATTGGAACAATTTARAGCTCAAATGAAAGCAGCTAATC
CAACAGCAAAAGAACTAGCTAAACGCAAGCAAGAAGCTATTAGTAGAATTAAAGACTTTTCAAATGAAAAAATAAATAGT
ATTCGAAATAGTGAAATTGGCACAGCTGATGAAAAACAAGCAGCARTGAATCAAATTAACGARATTGTGCTTGARACAAT
TAGAGATATTAATAATGCGCATACATTACAGCAAGTTGAGGCTGCATTGAACAATGGTATTGCTCGAATTTCAGCAGTAC
AAATTGTAATATCTGATCGTGCTAAACAATCGTCAAGTACTGGAAATGAATCTAATAGCCATTTAACAATTGGTTATGGA
ACTGCAAATCATCCATTTAACAGTTCGACTATTGGACATAAAAAGAAACTTGATGAAGATGATGACATTGATCCACTTCA
TATGCGTCACTTTAGTAATAATTTCGGTAATGTTATTAAAAACGCTATTGGTGTGGTGGGTATCTCTGGCTTACTAGCTA
GTTTCTGGTTCTTCATTGCCAAACGTCGTCGTAAAGAAGATGAAGAGGAAGAATTAGAAATAAGAGATAATAATAAAGAT
TCAATARAAGAGACTTTAGACGATACARAACATTTACCACTTTTATTTGCGAAACGTCGCAGAAAAGAAGATGAAGAAGA
TGTTACTGTTGAAGAAAAAGATTCGCTAAATAATGGCGAGTCACTCGATAAAGTTARAACATACGCCGTTCTTCTTACCAA
AACGTCGTCGTAAAGAAGATGAAGAAGATGTGGAAGTTACAAATGAAARCACAGATGAARARAGTGTTGAAAGATAACGAA
CATTCACCACTCTTATTCGCAARACGACGCAAAGATAAAGAGGAAGATGTTGAAACAACAACTAGTATTGAATCTAAAGA
TGAGGACGTTCCTTTATTATTGGCTAAAAAGAAARATCAAAAAGATAACCAATCCARAGACAAAAAGTCAGCATCAAARA
ATACTTCTAAAAAGGTAGCAGCTAAAAAGAAGAAAAAGAAATCTAAGAAAAATAAAAAA

SEQ ID NO:47 polynucleotide sequence
TTGAATAATCGTGATAAATTACAAAAATTTAGTATTCGAAAATACGCAATTGGAACATTTTCTACTGTGATTGCAACACT
TGTGTTCATGGGTATCAATACAAACCATGCAAGTGCCGACGAGTTGAATCAAAATCAAAAGTTAATTAAACAATTARATC
AAACAGATGATGATGATTCGAATACGCATAGTCAAGAAATCGAAAATAACAAACARAATTCTAGTGGGCAGACTGAATCA
TTACGTTCATCAACTAGTCAAAATCAAGCAAATGCACGACTGTCGGATCAATTCARAGACACTAATGARACATCGCAACA
ATTACCTACAAATGTTTCGGATGATAGTATCAATCAATCGCATAGTGAAGCAAATATGAATAACGAACCATTGAAAGTTG
ATAATAGTACTATGCAAGCACATAGTAAAATAGTAAGCGATAGCGATGGGAATGCTTCTGAARATAAACATCATAAACTA
ACAGAAAATGTACTTGCAGAAAGCCGAGCAAGTAAAAATGACAAAGAGAAAGAGAATCTACAAGAGAAAGATAAATCGCA
GCAAGTACATCCACCATTAGATAAAAATGCATTACAAGCTTTTTTTGACGCATCATATCACAATTACAGAATGATTGATA
GAGATCGTGCGGATGCAACAGAATATCAAAAAGTCAAATCTACTTTTGACTACGTCAATGACTTACTAGGTAATAATCAA
AATATTCCTTCAGAACAGCTTGTTTCGGCATATCAACAATTAGAGAAAGCATTAGAACTTGCACGTACGTTACCACAACA
ATCTACTACAGAAAAACGTGGTAGAAGAAGTACGAGAAGTGTTGTTGAGAATCGTTCATCAAGAAGCGATTACTTAGATG
CTAGAACTGAATATTATGTTTCAAAAGACGATGATGATTCTGGTTTCCCTCCTGGTACTTTCTTCCATGCTTCAAATAGA
AGATGGCCTTATAATTTACCAAGATCTAGGAACATCTTACGTGCTTCTGATGTACAAGGTAATGCTTATATCACTACAAA
ACGACTTAARGATGGATATCAATGGGATATTTTATTTAATAGTAATCATAAAGGGCATGAATATATGTACTATTGGTTTG
GACTTCCAAGTGATCAAACACCAACTGGTCCAGTAACTTTCACTATTATCAACCGTGATGGTTCAAGTACATCTACTGGT
GGCGTTGGATTTGGATCAGGTGCACCACTACCTCAATTTTGGAGATCAGCAGGTGCTATTAATTCTAGCGTAGCGAATGA
TTTTAAACATGGCTCCGCTACAAATTATGCATTTTATGATGGTGTTAATAATTTTTCTGACTTTGCTAGAGGGGGAGAAT
TATACTTCGACAGAGAAGGCGCTACACAAACTAATAAATATTATGGCGATGAAAACTTCGCATTGCTAAATAGTGAGAAA
CCAGATCAAATAAGAGGATTAGATACAATATATAGTTTTAAAGGTAGTGGTGATGTAAGTTATCGTATTTCAT TTAAAAC
TCARGGAGCTCCAACTGCAAGATTGTATTATGCTGCTGGCGCGCGTTCTGGTGAATATAAACAAGCAACGAACTATAACC
AACTCTATGTCGAACCTTATAAGAATTATCGAAATCGAGTACAGTCAAATGTCCAAGTTAARAATCGTACACTTCATTTA
AARAGAACAATCAGACAATTCGATCCTACATTACAGAGAACTACTGATATTCCTATT TTGGATAGTGACGGTTCCGGAAG
TATTGATTCGGTATACGACCCATTAAGTTATGTAAAGAATGTGACTGGTACAGTCCTAGGTATTTATCCATCTTATCTTC
CTTATAATCAGGAAAGATGGCAGGGAGCTAATGCAATGAATGCCTATCAAATTGAAGAACT TTTTTCACAAGAAAATCTT
CAAAATGCAGCACGTTCAGGCCGTCCAATTCAATTTCTTGTAGGTTTTGATGTTGAAGATAGCCATCATAACCCTGAAAC
TCTTTTACCAGTARATTTATATGTAAAACCTGAGTTAAAACATACAATTGAGTTATATCACGATAATGAARAACAAGATA
GAAAGGAATTTTCAGTATCGAAA
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SEQ ID NO:48 polynucleotide sequence
ATGAGTGGAACGCTTCATAACACTGTAGGATCAGGAATATTACCTTATCAACAAGAGATACGTATCAAACTTACTAGTAA

TGAACCAATTAARGATAGTGAATGCTCTATTACAGGATATCCTAACACGCTTACATTACAAAACGCTGTGGGTAGAACAA
ATAATGCTACTGAAAAAAACTTAGCTCTTGTTGGTCATATTGATCCAGGAAATTATTTCATCACTGTTAAGTTTGGTGAT
AAAGTAGAACAATTTGAAATTAGATCAAAACCAACTCCACCAAGAATCATTACAACTGCTAATGAATTACGTGGARATCC
TAACCATAAGCCTGAAATAAGAGTAACAGATATACCAAATGATACTACTGCTAAAATCARACTTGTGATGGGCGGAACCG
ATGGCGATCATGATCCAGAAATAAATCCATATACTGTCCCTGAAAACTACACAGTAGTTGCAGAAGCATACCATGATAAT
GATCCAAGTAAAAATGGGGTCTTAACATTCCGTTCATCAGACTACCTTARAGATCTACCATTAAGCGGTGAATTARAGGC
AATTGTTTATTACAATCAATATGTACAATCAAACTTTAGTARAARGCGTTCCGTTTAGTAGCGATACAACACCACCTACAA
TTAATGAACCGGCAGGACTAGTTCATAAGTATTACAGGGGAGATCATGTAGAAATTACTCTTCCAGTCACTGATAATACT
GGCGGTTCAGGTTTAAGAGATGTAAACGTCAATTTACCTCAAGGTTGGACAAAAACCTTTACAATCAATCCTAATAATAA
TACTGAGGGTACGCTTAAGTTAATTGGTAATATACCTAGTAATGARGCATATAATACGACATATCATTTCAATATTACTG
CAACCGATAATTCTGGAAATACAACAAATCCAGCTAAAACCTTTATTTTAAATGT TGGTAAGTTGGCTGATGATTTAAAT
CCAGTCGGATTATCTAGAGATCAACTACAATTAGTGACAGACCCTTCTTCATTATCTAATTCCGAACGAGAAGAGGTAAA
AAGAAAAATAAGTGAAGCAAATACTAATATAAGATCATATTTATTACAARATAACCCAATACTCGCTGGAGTAAACGGCG
ATGTTACATTTTATTATAGAGATGGTTCTGTAGATGTTATTGATGCTGAAAATGTAATCACATATGAGCCCGAAAGAANA
TCCATTTTCAGTGAARATGGTAATACAAATAARAAAGAARGCAGTAATCACTATTGCTAGAGGACAAARACTATACCATTGG
TCCAAACTTAAGAAAATATTTCTCATTAAGTAATGGTTCGGATTTACCTAATAGAGATTTCACCTCTATATCAGCTATTG
GATCTTTACCTTCATCGAGTGAAATTAGTCGACTCAATGTTGGAAATTATAACTATAGAGT TAATGCTAAAAATGCTTAT
CATAAGACTCAACAAGAACTTAATTTAAAACTTAARATAGTAGAGGTTAATGCACCTACTGGTAATAATCGTGTATATAG
AGTTAGTACTTATAATTTAACTAATGATGAAATCAATAAAATCAAACAAGCATTTAAAGCAGCTAATTCTGGACTTAATT
TAAACGATAACGATATCACTGTTTCGAATAACTTTGACCATAGAAATGTTAGTAGTGTGACAGTAACTATACGTAAGGGC
GATTTGATAAAAGAGTTTTCATCAAATCTCAATAATATGAATTTCTTACGTTGGGTTAATATAAGGGATGATTATACCAT
TTCGTGGACTTCTAGTAARGATTCAAGGTAGARATACAGATGGTCGATTAGAATGGTCACCAGATCATAAATCACTTATTT
ATAAATATGATGCAACATTAGGTAGACAAATAAATACTAATGACGTGTTAACTTTACTTCAAGCAACAGCTAAAAACTCA
AATTTACGTTCAAATATCAATAGTAATCGAARAACAGTTAGCAGAACGAGGGTCTAATGGGTATTCTAAATCTATAATTAG
AGATGATGGCGAGAAATCTTATTTACTTAACTCAAATCCTATTCAAGTATTAGACTTAGTAGAACCAGATAATGGTTACG
GTGGACGTCAAGTCAGTCATTCTAACGTTATATATAATGAAAARAATTCTTCTATCGTAAATGGTCAAGTTCCAGARAGCT
AATGGGGCATCCGCTTTTAATATTGATAAAGTTGTTARAGCTAATGCGGCAAATAATGGTATTATGGGTGTTATCTATAA
GGCACAATTATACTTAGCACCATACAGTCCAAAAGGTTACATTGAAARATTAGGCCARAATTTAAGCAATACCARTAACG
TGATTAATGTTTATTTTGTGCCTTCTGATAAAGTAAATCCTAGTATAACTGTAGGTAATTACGACCATCATACGGTATAT
TCTGGTGAAACATTTAAARATACTATCAATGTAAATGATAATTATGGATTAAATACAGTAGCTTCTACAAGTGATAGTGC
AATTACTATGACCAGAAACAACAACGAGTTAGTAGGTCAGGCTCCTAATGTTACTAATAGCATARATAARATTGTARAAG
TTAAAGCCACAGATAAARAGTGGAAATGAAAGTATTGTTTCTTTCACAGTAAATATAAAACCATTAAACGAGAAATATAGA
ATAACAACTTCATCAAGTAATCAAACACCAGTGAGAATTAGTAATATTCAAAACAATGCTAACCTTTCAATTGARGATCA
AAATAGAGTAAAATCTTCACTCAGCATGACTAAAATTTTAGGTACAAGAAATTATGTCARTGAGTCAAATAATGACGTTC
GTAGTCAAGTTGTAAGTAAAGTAAATAGAAGTGGCGAACAATGCTACAGTTAATGTTACAACTACATTTTCTGATGGTACA
ACTAATACAATAACCGTTCCAGTTAAACATGTGTTATTAGAAGTTGTACCTACTACTAGAACAACAGTAAGAGGACAACA
ATTTCCAACCGGCAAAGGAACTTCCCCAAATGATTTCTTTAGTTTAAGAACGGGAGGTCCAGTTGATGCGAGAATAGTTT
GGGTTAATAATCAGGGACCCGATATAAATAGTAATCAAATTGGTAGAGATTTAACATTACACGCTGAAATATTCTTTGAT
GGTGAAACAACACCAATTAGAAAAGATACTACTTACAAACTTAGTCAATCTATTCCAAAGCAAATATATGAAACAACTAT
CAATGGTCGATTTAATTCATCAGGTGATGCATATCCAGGARATTTTGTTCAAGCAGTAAATCAATATTGGCCAGAACATA
TGGACTTCAGATGGGCCCAAGGATCAGGCACACCAAGTTCTCGTAATGCAGGTTCATTTACTAAAACAGT TACAGTAGTT
TATCAAAACGGCCAAACTGAAAACGTTAATGTACTATTCAAAGTCAAACCAAATAAACCTGTTATTGATAGTAATAGTGT
GATTTCAAAAGGACAATTAAATGGTCAACAAATTTTAGTTCGARATGTTCCACAAAATGCACAAGTCACTCTATATCAAT
CAAATGGAACTGTTATTCCTAATACAAATACAACTATAGATTCTAATGGTATAGCTACTGTAACAATTCAAGGCACTCTA
CCAACCGGAAATATTACTGCTAARACCTCAATGACARATAATGTAACGTACACTAAACAAAATAGTAGTGGAATTGCTTC
AAATACAACTGAAGATATAAGTGTTTTTTCAGAAAACAGTGATCAAGTAAATGTTACCGCTGGCATGCAAGCTAAAAATG
ATGGTATTAAAATAATTAAAGGTACAAACTATAATTTTAATGACTTCAATAGTTTCATAAGTAATATACCAGCCCATTCT
ACTCTTACATGGAACGAGGAGCCTAATAGTTGGARAAACAACATCGGTACTACAACAARAACTGTTACAGTTACTCTACC
TAATCATCAAGGTACGAGAACTGTAGATATTCCAATAACAATCTATCCAACAGTTACAGCTAAGAATCCAGTAAGAGATC
AAAAAGGACGAAACTTAACCAATGGTACTGACGTTTATAATTATATTATTTTTGAARATAATAACCGTCTTGGAGGAACA
GCTTCTTGGAAAGACAATCGTCAACCTGATAAAARCATAGCCGGTGTACAARRATTTAATTGCACTTGTTAATTATCCTGG
CATATCTACACCATTAGAAGTTCCTGTTARAGTGTGGGTATATAATTTTGATTTCACTCAACCTATCTACAAAATTCAAG
TAGGAGATACATTCCCTAAAGGAACATGGGCAGGCTATTACAAACATCTTGAAAATGGAGAGGGATTACCAATAGATGGT
TGGAAATTTTATTGGAACCAGCAAAGTACAGGAACTACTAGTGATCAATGGCAATCATTAGCATATACTAGAACTCCTTT
TGTTAAAACTGGTACTTATGATGTCGTTAATCCTAGCAACTGGGGTGTTTGGCAAACATCACAATCAGCTARATTTATAG
TTACAAATGCTAAACCTAATCAACCAACCATAACTCAGTCTAAAACTGGTGATGTAACAGTAARCACCTGGTGCTGTGCGT
AATATACTAATAAGTGGGACAAATGATTATATCCAAGCATCTGCAGATAAGATTGTTATTAATARAAATGGAAATAAATT
ARCTACATTTGTTAAAAATAATGATGGTCGTTGGACTGTTGAAACTGGGTCACCTGACATAAATGGTATCGGACCAACAA
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ATAACGGAACTGCTATATCTTTAAGTCGATTAGCAGTTAGACCTGGGCATTCAATAGAAGCAATAGCGACTGAAGGTTCC
GGAGAAACTATAAGTACTTCAGCAACTAGTGAAATTTATATTGTCAAAGCTCCACAACCTGARCAAGTAGCAACTCATAC
TTATGATAATGGAACATTCGATATATTACCTGACAATTCACGTAATTCTTTAAATCCAACTGAACGTGTCGAAATTAATT
ACACTGAAAAATTAAATGGCAATGAAACACAARAATCATTCACTATTACTAAAAATAACAACGGCAAATGGACGATARAT
AATAAACCAAATTATGTCGAGTTCAATCAGGATAATGGTAAAGTTGTATTTTCGGCCAATACAATTAAACCTAATTCTCA
AATTACARTAACTCCTAAAGCAGGTCAGGGTAACACTGAAAACACAAATCCTACTGTAATTCAAGCACCTGCGCAACATA
CTTTAACAATCAATGARATTGTTAAAGAACAGGGTCAAAATGTGACTAATGATGATATTAATAATGCGGTTCAAGTGCCA
AATARAAATAGAGTTGCGATTAAACAAGGAAACGCTCTTCCAACAAATTTAGCTGGTGCTAGTACATCACATATTCCAGT
AGTTATTTATTACAGTGATGGAAGTTCTGAAGAAGCTACTGAGACTGTTAGAACTAAAGTTAATAARACCGAATTAATCA
ATGCTCGTCGTCGACTAGATGAAGAAATTAGTAAAGAGAACAARACACCATCAAGTATCAGAAACTTTGATCAAGCTATG
ARTCGTGCTCAATCACARATTAATACAGCTAAAAGTGATGCTGACCAAGTTATAGGCACAGAATTTGCAACACCTCAACA
AGTAAATTCAGCTTTATCTAAAGTTCAAGCGGCACAAAATARAATAAATGARGCTAAAGCATTATTACAAAACAAGGCTG
ATAATAGTCAACTTGTGAGAGCAAAAGAACAATTACAACAATCGATTCAACCACCCGCTTCAACTGATGETATGACTCAA
GATAGCACAAGGAACTACAACAATAAACGCCARGCAGCTGAACRAGCAATACAACATGCAAATAGCGTTATAAATAATGG
AGATGCAACATCCCAACAAATTAATGATGCTARAAACACAGTTGAACAGGCACAGAGAGATTATGTTGAAGCTAARAGCA
ACTTACGTGCTGATAAGTCACAGTTACAAAGCGCTTATGATACGTTAAATAGAGATGTTTTAACAAATGATAARAAAGCCA
GCATCTGTAAGACGCTATAATGAAGCCATTTCAAATATTAGAAAAGAATTAGATACAGCTAAAGCGGATGCAAGTAGTAC
TTTGCGAAACACCAATCCTTCCGTTGAACAAGTTAGAGACGCTTTAAATAAAATAAATACTGTTCAACCTAAAGTGAATC
AAGCAATTGCTTTACTTCAACCAAAAGAARAATARTTCAGAACTTGTACAAGCTAAAAAACGTTTACAAGACGCTGTAAAT
GACATACCTCAAACACAAGGTATGACACAACAAACAATTAATAATTATAATGACAAACAACGTGAAGCTGAAAGAGCACT
TACATCTGCACAAAGAGTGATTGATAATGGGGATGCTACAACTCAAGAAATTACTTCTGAAAAATCTAAAGTAGAGCALG
CAATGCAAGCTTTAACTAATGCTAAAAGTAATCTGAGAGCTGATAAGAATGAGTTACAGACTGCATATAACAAATTAATT
GAGAACGTATCTACCAATGGTAAAAAACCGGCGAGTATACGTCAATACGAAACAGCCAAAGCCAGAATACAAAATCAAAT
TAATGATGCTAAAAATGAAGCGGAGCGAATTTTAGGTAATGATAATCCACAAGTATCACAAGTAACTCAAGCATTGAACA
AAATCAAAGCTATTCAACCAAAATTAACAGAAGCTATCAACATGCTTCAAAACAAAGAAAATAATACAGAATTAGTCAAT
GCTAAAAACAGACTTGAAAATGCAGTAAATGATACAGATCCAACACACGGTATGACTCAAGAAACAATTAATAATTACAA
CGCTAAAAAGCGAGAAGCTCAAAATGAAATACAAAAAGCGAACATGATTATTAATAATGGAGATGCTACTGCTCAAGATA
TTTCTTCTGAAAAATCTAAAGTAGAGCAAGTATTACAAGCATTACAAAATGCTAAGAATGACTTAAGAGCTGATAAAAGA
GAATTACAGACTGCATACAATAAACTTATACAAAATGTTAATACCAATGGTAAAAAACCATCTAGTATTCAAAACTATAA
GTCTGCAAGACGAAATATCGAAAACCAATATAATACCGCTAAAAATGAAGCACATAATGTTCTTGAAAATACAAACCCTA
CTGTAAATGCAGTAGAAGATGCTTTACGTAAGATAAATGCAATTCAACCAGAGGTTACAAAAGCTATTAATATACTTCAA
GATAAAGAAGATAATAGCGAACTTGTTAGAGCAAAAGAAAAATTAGATCAAGCGATTAATAGTCAACCATCACTAAATGG
TATGACTCAAGAATCTATTAATAATTACACAACAAAACGTAGAGAAGCACAAAATATAGCAAGTTCTGCTGACACTATTA
TTAATAATGGGGATGCATCTATTGAACAAATAACAGAAAATAAAATTCGAGTTGAAGAGGCAACTAATGCACTTAACGAA
GCAAAACAACATTTAACGGCAGATACAACTTCTTTAAAAACTGAAGTACGGAAATTAAGTAGGAGAGGCGACACAAACAA
CAAAAAGCCTAGCAGTGTTAGTGCTTATAACAATACTATTCATTCGCTACAATCTGAAATTACACAGACTGAAAATAGAG
CAAATACTATCATCAATAAGCCTATTCGTTCTGTTGAAGAAGTAAATAATGCATTGCATGAAGTAAACCAATTGAACCAA
CGCTTAACAGATACAATTAACTTATTACAACCTTTAGCGAATAAAGAAAGCTTAAAAGAAGCTCGTAATCGACTTGAAAG
TAAAATTAATGAAACCGTTCAAACAGACGGTATGACTCAACAATCTGTTGAGAATTATAAGCAAGCTAAAATAAAAGCTC
AAAATGAATCTAGTATTGCACAAACTCTTATTAATAATGGTGATGCATCTGATCAAGAAGTTTCTACAGAAATAGAAAAA
TTAAATCAAAAGCTGTCTGAATTAACAAATTCAATCAATCACTTAACAGTTAATAAAGAACCTTTAGAAACTGCCAAAAA
TCAGTTACAAGCAAATATTGACCAAAAACCTAGCACTGATGGTATGACGCAACAATCTGTACAAAGCTATGAACGTAAAC
TACAAGAAGCCAAAGATAAAATAAACTCAATTAATAATGTCTTAGCTAACAATCCAGATGTTAATGCTATCAGAACAAAC
AAAGTTGAGACGGAACAAATCAATAATGAATTAACACAGGCGAAACAAGGTCTTACTGTTGATAAACAACCATTGATTAA
TGCAAAAACTGCTTTGCAACAAAGTCTAGATAATCAACCAAGTACTACTGGTATGACTGAAGCAACAATTCAAAATTATA
ACGCTAAACGTCAAAAAGCAGAGCAAGTTATACAAAATGCAAATAAAATTATTGAAAACGCTCAACCTAGTGTACAACAA
GTGTCTGATGAGAAATCTAAGGTAGAGCAAGCACTCAGTGAATTGAACAACGCCAAATCAGCGCTTAGAGCTGATAAACA
AGAATTACAGCAAGCATATAATCAGTTGATTCAACCAACGGATTTAAATAATAAGAAACCAGCTTCTATCACTGCGTACA
ATCAAAGATATCAACAATTTAGTAACGAATTGAACAGCACTAAAACAAATACAGATCGCATTTTAAAAGAGCAAAATCCA
AGTGTAGCTGATGTCAACAATGCACTAAATAAAGTAAGAGAAGTACAACAAAAATTAAACGAAGCCAGAGCACTTTTACA
AAATAAAGAAGATAATAGTGCACTAGTTCGAGCCAAAGAACAACTTCAACAGGCAGTTGACCAAGTCCCTTCAACAGAAG
GTATGACGCAACAAACTAAAGATGATTACAATTCAAAACAACAAGCTGCTCAACAAGAAATATCAAAAGCACAACAAGTT
ATCGATAATGGCGATGCGACTACACAACAAATTTCTAACGCCAAAACAAATGTTGAACGCGCTTTAGAAGCATTAAATAA
TGCAAAAACTGGTTTAAGAGCAGATAAAGAGGAACTTCAAAATGCATATAATCAATTAACTCAAAATATTGATACGAGCG
GTAAAACGCCTGCAAGTATCAGGAAATACAATGAAGCTAAGTCACGTATTCAAACTCAAATTGATTCAGCTAAAAATGAA
GCAAACAGTATTTTAACAAATGACAATCCTCAAGTATCACAAGTGACTGCTGCGTTAAACAAAATAAAAGCTGTTCAACC
TGAATTAGATAAAGCGATAGCAATGCTTAAAAATAAAGAGAATAATAATGCATTGGTTCAAGCGAAACAACAACTTCAAC
AAATTGTTAATGAAGTAGATCCAACACAAGGCATGACAACAGATACTGCTAATAACTATAAATCAAAAAAACGTGAAGCT
GAAGATGAAATACAAAAAGCTCAACAAATCATTAACAATGGCGATGCCACTGAGCAACAAATTACTAACGAAACAAATAG
AGTAAATCAAGCGATTAATGCAATAAACAAAGCCAAAAACGATTTACGTGCTGATAAGTCTCAATTGGAAAATGCTTATA
ACCAATTAATACAAAATGTTGATACAAATGGTAAAAAACCTGCTAGTATTCAACAATACCAAGCTGCTCGACAAGCTATT
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GAGACGCAATACAATAACGCTAAATCAGAAGCACATCAAATTCTTGAAAATAGTAACCCTTCAGTTAATGAAGTAGCACA
AGCATTACAAAMAGTTGAAGCTGTACAACTTARAGTTAATGACGCGATTCATATACTTCAAAATAAAGAGAATAATAGTG
CACTTGTCACAGCTARAAATCAACTTCAGCAATCAGTTAATGATCAACCATTAACAACAGGTATGACTCAAGATTCTATT
AATAACTATGAAGCTAAGAGARATGAGGCTCAAAGTGCTATCAGAAATGCAGAAGCTGTCATCAACAATGGCGATGCAAC
TGCARAACAAATTTCAGACGAGAAATCTAAAGTTGAACAARGCACTAGCACATTTGAATGATGCTAAACAGCAATTAACTG
CAGATACTACTGAATTACAAACAGCAGTTCAACAATTAAACAGAAGAGGCGATACAAATAATAAAAAGCCAAGAAGTATC
AATGCATATAATAAAGCAATTCAATCATTAGAAACACAAATTACTTCTGCTAARAGATAATGCCAACGCTGTGATACAAAA
ACCTATACGTACTGTTCAAGAGGTARATAATGCATTACAACAAGTAAATCAGTTGAATCAACAATTAACTGAAGCAATTA
ATCAACTTCAACCGCTATCARATAATGATGCATTAAAAGCTGCAAGATTAAATTTAGAARATAARATTAATCAAACTGTA
CAAACTGATGGTATGACACAACAATCTATAGAGGCTTATCARAACGCTAAACGCGTAGCCCAARATGAATCTAACACTGC
TTTAGCATTAATTAATAACGGCGATGCCGATGAACAACAAATTACAACTGAAACAGACCGAGTCAATCAGCAAACTACAA
ACTTAARCTCAAGCAATTAACGGGTTAACAGTTAATAAAGAACCATTAGAAACCGCTAAAACAGCGTTACAAAATAACATC
GACCAGGTACCTAGTACAGATGGTATCGACTCAGCAATCTGTTGCAAATTATAATCAAAAACTACAAATAGCTAAARACGA
AATTAACACAATTAATAACGTTTTAGCGAACAATCCAGATGTTAATGCAATCAARACGAATARAGCAGAAGCGGAACGAA
TCAGTAACGATTTAACACAAGCTAAGAATAACTTACAAGTTGATACTCAACCTTTAGAAARAATAARAAGACAACTTCAA
GATGAAATTGATCAAGGTACTAACACAGATGGAATGACTCAAGATTCAGTGGATAATTACAATGATAGCTTAAGTGCAGC
AATTATAGAAARAGGCAAAGTAAATAAATTACTTAAACGTAATCCGACAGTAGAACAAGTTAAAGAGAGCGTTGCTAATG
CACAACRAGTCATACAAGATTTACAAAATGCTCGAACTTCACTTGTTCCAGACARAACTCAACTTCAAGAAGCTAAARAAT
AGATTAGAAAACAGTATTAACCAACAAACAGATACTGACGGCATGACTCAAGATTCGCTTAACAATTATAATGATAAATT
AGCAAAAGCTAGACAAAACCTTGAAAAAATATCTAAAGTTTTAGGTGGTCAACCTACTGTAGCTGARATTAGACAAARTA
CAGATGAAGCAAATGCACATAAACAAGCATTAGACACTGCACGTTCTCAACTTACATTARATAGAGAGCCATATATCAAT
CATATTAATAATGAAAGTCATTTAAATAACGCGCAAAAAGATAATTTTAAAGCTCAAGTTAACTCAGCACCTAATCATAA
TACTTTAGAAACGATTAAAAATAAGGCTGATACTTTAAATCAATCTATGACAGCATTAAGTGAAAGTATTGCAGATTACG
ARAATCAAAAACAACAAGAAAATTATTTAGATGCATCTAACAATAAACGTCAAGACTATGACAATGCAGTCAATGCGGCT
AAAGGTATTTTAAARCCAAACTCAAAGTCCGACAATGAGTGCTGATGTGATTGATCAARAAAGCTGAAGATGTTAAACGTAC
GAAAACTGCGTTAGATGGAAATCAAAGATTAGAAGTTGCTAAACAACAAGCACTTAATCATTTAAATACCTTARATGATT
TAAACGATGCTCAGCGACAAACTTTAACTGATACTATAAATCACTCTCCAAACATCAATTCAGTGAATCAAGCTAAAGAA
AAAGCTAATACTGTTAACACAGCAATGACTCAACTGARACAAACTATTGCTAACTATGACGATGAATTGCATGACGGCAA
TTACATTAATGCAGATAAAGACAAARAAGATGCTTATAATAACGCTGTTAACAATGCTAAACAACTGATTAATCAATCTG
ATGCTAATCAAGCACAACTTGATCCAGCTGAAATTAATAAAGTTACACAAAGAGTCAATACGACTAAAAATGATCTAAAT
GGTAATGACAAATTGGCTGAAGCTAAAAGAGATGCTAATACAACCATTGATGGTTTAACTTATCTAAATGAAGCTCAACG
TAACAAAGCTAAAGAAAATGTAGGCAAAGCTTCTACARARACAAATATTACGAGTCAGTTACAAGATTACAATCAATTGA
ATATTGCTATGCAAGCATTACGTAACAGTGTGAACGACGTTAACAATGTTAAAGCARAATAGCAATTATATAAATGAAGAT
AATGGTCCAAAAGAAGCTTACAATCAAGCCGTTACTCATGCTCAAACATTGATAAATGCACAATCTAACCCTGAAATGAG
CCGTGACGTAGTAAATCARAARACACAAGCAGTAAATACTGCCCATCAGAATTTACATGGACAACAAAAGTTAGAACAAG
CACAAAGTAGTGCTAATACAGAAATCGGTAACTTACCAAACTTAACTAATACTCARAAAGCTARAGAAAAGGAACTGGTA
AATAGTAAACAAACTCGTACGGAAGTACAAGAACAACTTAACCAAGCTAAGTCACTAGATAGTTCTATGGGCACGTTAAR
ATCATTAGTTGCTAAACAACCTACAGTACAAAAAACAAGTGTTTATATTAACGARGATCAACCTGAGCAATCTGCCTACA
ATGATTCCATTACAATGGGACARAACTATAATTAATAAAACAGCTGATCCAGTACTTGATARAACTTTAGTTGATAACGCA
ATCAGTAACATTTCAACTAAAGAGAATGCACTGCATGGTGAACAAAAATTAACAACTGCTARAACGGAAGCAATTAATGC
ACTTAATACATTAGCTGATTTAAACACACCTCAGAAAGAGGCTATTAAAACAGCTATTAACACTGCTCATACAAGAACTG
ATGTAACTGCAGAGCAAAGTAAGGCTRAATCAAATAAATAGTGCAATGCACACGTTGAGACAAAACATTTCTGACAACGAA
TCAGTAACAAACGAAAGTAATTATATTAACGCTGAACCCGAAAAACAACATGCCTTTACTGAGGCTCTAAATAATGCTAA
AGARATAGTTAATGAACAACAAGCCACTCTTGATGCCAATTCAATTAACCAAAAAGCACAAGCGATTCTTACTACTAAAA
ATGCTTTAGATGGTGAAGAACAATTACGTCGTGCTAAAGARAATGCCGATCAAGAAATCAATACGTTAAATCAATTGACT
GATGCGCAAAGAAATAGTGAAAAAGGTTTAGTCAACAGTTCTCAAACTAGAACAGAAGTTGCTTCTCAATTAGCAARAGC
TAAAGAACTAAATAAGGTGATGGAACAACTGAATCACCTTATCAATGGTAAAAACCAAATGATAAATAGCAGTAAATTTA
TCAATGAAGATGCGAACCAACARACAAGCATATTCAAATGCGATTGCAAGTGCAGAAGCGCTTAAAAACARATCACARAAC
CCTGAATTAGATARAGTAACAATTGAACAAGCAATTAATAATATTAATTCTGCAATTAACAATCTARACGGTGRAGCTAA
ACTGACTAAAGCTAAAGAAGATGCTGTTGCTTCAATARACAACCTARGCGGATTAACAAACGAGCAAAAAACARAAGAAA
ATCAAGCCGTTAATGGCGCTCAAACTAGAGACCAAGTTGCTAATAAATTACGTGATGCTGAAGCATTAGATCAATCAATG
CAAACATTACGTGACTTAGTTAACAATCAAAATGCAATACATTCAACAAGTAATTATTTTAACGAGGATTCAACTCAAAA
GAATACTTATGATAATGCAATTGATAATGGCTCGACATATATAACTGGTCAACACRATCCAGAATTARATAAATCTACTA
TTGATCAAACGATTAGCCGAATTAACACAGCTARAAATGATTTACATGGTGTAGAARAGTTACAAAGAGATAAGGGAACT
GCTAATCAAGAAATTGGACAATTAGGTTATTTARATGACCCTCAARAAATCTGGTGAGGAATCCTTAGTCAACGGTTCAAA
TACACGTTCTGAAGTAGAAGAGCATCTTAATGAAGCTAAATCATTAAATAATGCAATGAAACAATTAAGAGATAAAGTAG
CTGAAAAGACTAATGTCAAACAAAGTAGCGATTACATTAATGATTCAACTGAACATCAACGTGGGTATGATCAAGCACTT
CAAGAAGCAGAAAATATTATTAATGAAATCGGTAATCCAACATTAAATAAATCGGAAATTGAACAAARGTTACAACAATT
GACTGACGCTCAARATGCGTTACAAGGTTCACATCTATTAGAAGAAGCTARARATAATGCGATTACTGGAATCAATAAAC
TTACAGCATTAAATGATGCACAACGTCAAAAAGCAATTGAAAATGTTCAAGCACAGCAGACAATCCCAGCAGTTAATCAA
CAATTAACTTTGGATAGAGARATAAATACTGCAATGCAAGCTTTACGAGATAARAGTAGGCCAACAAAATAACGTTCACCA
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ACAAAGTAATTATTTCAATGAAGATGAACAACCAAAACATAACTATGATAATTCTGTACAAGCCGGTCAAACTATTATTG
ATAAACTTCAAGATCCAATCATGAACAAAAATGARATTGAGCAGGCTATTAATCAAATCAATACGACTCARACAGCGTTA
AGTGGAGAARATAAATTACACACTGACCAAGAAAGCACARAATAGACAAATAGAAGGTTTATCTAGTTTGAACACAGCTCA
AATCAACGCCGAAAARGATTTAGTCAATCAAGCTAAAACAAGAACAGATGTTGCTCARAAGTTAGCTGCAGCTAAAGAAA
TAAATTCTGCTATGAGTAATTTAAGAGATGGCATTCAARATAAAGAGGACATCAAACGTAGCAGTGCATATATCAACGCA
GATCCGACTAAAGTTACAGCTTACGATCAAGCACTACAGARCGCAGAARATATCATCAATGCCACACCAAACGTAGAGCT
TAATARAGCTACAATTGAACAAGCGCTATCACGCGTTCAACAAGCACAACAAGATCTTGATGGTGTTCAACAATTAGCTA
ATGCTAAACAACAAGCTACACAAACTGTCAATGGGTTAAATAGCTTAAATGACGGTCARAAGCGTGAATTAAATCTATTA
ATTAATTCAGCTAATACCCGTACAAAAGTACAAGAAGAATTAAACAAAGCAACTGAATTGAACCATGCGATGGAAGCTTT
AAGARACAGTGTTCAAAACGTTGATCAAGTAARACAAAGTAGCAATTATGTCAATGAAGATCAACCTGAACAGCACAATT
ATGATAATGCTGTCAATGAAGCTCAAGCTACAATCAACAACAATGCTCAACCTGTTCTAGACAAATTAGCTATAGAACGT
TTAACTCAAACTGTTAACACTACAARAGATGCATTACATGGTGCTCAARAARCTGACACAAGACCAACAAGCTGCTGARAAC
TGGAATACGTGGTTTAACGAGTCTCAATGAACCTCAGAAAAATGCTGAAGTAGCTAAAGTAACTGCAGCAACAACACGTG
ATGAAGTGAGAAATATTCGTCAAGAAGCAACAACATTAGATACTGCAATGCTTGGTTTACGTARAAGCATTAAAGATAAA
AACGATACTAAARATAGTAGTAAATATATTAATGAGGATCATGACCAACAACAAGCTTATGACAATGCTGTAAATAATGC
TCAACAAGTTATCGATGAAACTCAAGCAACGTTAAGCTCAGATACAATCAATCAATTGGCAAATGCCGTAACTCAAGCTA
AATCTAATCTTCATGGAGATACTAARACTACAACACGATAAAGATAGTGCTAAACARACGATTGCTCAATTACAGAATTTG
AATTCAGCTCAARAACATATGGAAGATTCTTTAATTGATAATGAATCTACACGTACGCAAGTCCAACACGATTTAACAGA
AGCTCAAGCTTTAGATGGTTTAATGGGTGCCTTAAAAGAAAGTATTAAAGATTATACTAATATTGTTTCAAACGGTAATT
ACATCAATGCGGAACCATCTAAGAAACAAGCATATGATGCAGCTGTACAARATGCTCAAAATATAATAAATGGAACGAAT
CAACCAACAATTAATAAAGGTAATGTCACTACAGCAACACAAACCGTGARAAATACTARAGATGCCTTAGACGGTGATCA
TAGATTAGAGGAAGCTAARAATAATGCCAATCAAACAATCAGAAATCTATCTAATTTGAACAATGCCCAAAAAGATGCAG
AGAAAAATCTAGTTAATAGCGCATCAACATTAGAACAAGTTCAACAAAACTTACAAACCGCTCAACAATTAGATAATGCT
ATGGGTGAGTTACGACAAAGTATTGCTAAAARAGATCAAGTGAAAGCAGATAGTAAATATCTAAATGAAGATCCTCARAT
TAAGCAARAACTATGATGATCCAGTTCAACGTGTTGAAACTATTATTAACGAAACTCAAAACCCTGAATTACTTAAAGCAA
ACATTGACCAAGCAACTCAATCCGTTCRAAATGCAGAACAAGCTTTACATGGTGCTGAAAAATTAAATCAAGACAAACAA
ACGTCTTCGACAGAACTAGATGGATTAACAGATTTAACAGATGCACAACGTGAAAAACTCAGAGAACAAATTAACACTTC
TAATAGTAGAGATGATATTAAGCARAAAATTGAGCAAGCAAAAGCACTARATGACGCAATGAAAAAACTTAAAGAACAAG
TTGCGCAAAAAGATGGTGTTCATGCTAACAGTGATTATACAAATGAAGATTCTGCACAAAAAGATGCGTATAATAATGCA
CTTARACAAGCGGAAGACATTATTAATAACAGCTCAAATCCTAACTTAAATGCACAAGACATTACTAATGCTTTAAATAA
TATTARACAAGCACAAGATAACCTTCATGGAGCTCAAAAATTACAGCAAGACAAAARTACAACTAATCAAGCCATTGGTA
ACTTAAATCATCTTAATCAACCTCAAAAAGATGCGCTTATACAAGCTATTAATGGAGCTACATCTAGGGACCAAGTTGCA
GRAAAACTTAAAGAGGCCGAAGCGCTTGATGAAGCTATGAAACAACTTGAAGATCAAGTCGAATCAAGATGATCARATTTC
ARATAGCAGCCCATTCATAAATGAAGACTCAGACAAACAAAAAACTTATAATGATAAAATCCAAGCTGCAAAAGARATAA
TTAATCARACATCTAATCCAACCTTAGATARACAAAAAATTGCTGATACACTTCAAAATATTARAAGATGCAGTGAATAAT
TTACATGGTGATCAAAAATTAGCTCAATCTAAACAAGATGCTAATAATCAATTAAATCAT TTAGATGACTTAACCGAAGA
ACAAAAAAACCATTTTAAACCGTTAATTAATAATGCTGATACTCGAGATGAGGTAAATAAACAACTAGAGATTGCTAAAC
AATTAAATGGTGATATGAGTACACTTCATAAAGTCATAAATGATAAAGATCAAATTCAACATTTAAGCAATTACATTAAT
GCTGATAATGATAAARAAACAARATTATGATAATGCTATTAAAGAAGCTCGAGGATTTAATTCATAATCATCCAGATACATT
AGATCATAAAGCATTACAAGATTTATTAAACAAGATAGACCAAGCGCATAACGAATTAAATGGAGARTCCAGATTTAAAC
AGGCTTTAGACAATGCTTTAAACGACATAGATAGCTTAAACAGTCTCAATGTTCCACAACGCCAAACTGTTAAGGATAAC
ATCAACCATGTGACAACTCTAGAAAGTTTAGCTCAAGAATTGCAGAAAGCAAAAGAGCTTAATGATGCTATGAAAGCAAT
GAGAGATAGCATTATGAATCAAGAGCAAATTCGTAAAARATAGCAATTATACTAATGAAGACTTAGCTCAACAAAATGCCT
ATAATCATGCAGTAGATAAAATAAATAACATTATTGGTGAAGACAATGCGACGATGGATCCTCAAATAATCAAACAAGCA
ACTCAAGATATAAATACAGCTATAAATGGATTAAATGGAGATCAAARACTTCAAGATGCAAAGACAGATGCTAAACAACA
AATTACTAACTTTACTGGTTTAACTGAACCACAAAAACAAGCATTGGAAAACATCATTAACCAACAAACAAGCAGAGCAA
ATGTTGCTAAACAGTTAAGTCATGCTAAATTCTTAARATGGAAAAATGGAAGAATTAAAAGTTGCAGTAGCCAAAGCGTCA
TTAGTAAGACAAAATAGTAACTATATTAATGAAGATGTCTCTGAAARAGAAGCATATGAACAAGCTATCGCARAMGGTCA
GGARATAATTAATTCAGAAAATAATCCAACAATAAGTAGTACTGATATCAATCGTACCATTCAAGAAATTAATGATGCTG
AACAARATCTTCATGGTGATAATAAATTAAGACAAGCACAGGAAATTGCAAAGAATGAAATACAAAATCTAGACGGATTA
AATTCAGCTCAAATAACAAAATTAATCCAAGATATAGGCAGAACAACAACTAAACCTGCAGTAACTCAGAAACTAGAAGA
AGCAARAGCAATAAACCAAGCTATGCAACAACTTAAACAAAGTATAGCCGATAAGGATGCTACTCTAAATTCTAGTAACT
ATCTCAATGAAGATTCTGAGAARRAGTTAGCGTACGATAATGCTGTAAGCCAAGCTGAACAACTCATAAATCAACTTAAC
GACCCAACTATGGATATAAGTAATATTCAAGCTATTACTCAAAAGGTCATTCAAGCAAARGATTCATTGCACGGTGCGAA
TAAACTTGCACAAAATCAAGCAGATTCAAATTTAATAATAAATCAATCAACAAATTTARATGATAAACAARAGCAAGCAT
TAAATGACTTAATTAATCATGCTCAAACTAAACAGCAAGTGGCAGAAATAATTGCACAAGCTAATAAGTTAAATAACGAA
ATGGGCACACTAAAAACACTCGTAGAAGAACAGTCAAACGTTCATCAACAAAGTAAATATATTAATGARGATCCGCAAGT
TCAAAATATTTATAATGACTCCATTCAAAAAGGTCGAGAAATATTAAACGGCACTACAGATGATGTTTTAAACAACAATA
AAATAGCAGATGCCATTCAARACATTCATTTAACTARAAACGATTTACATGGTGATCAARAATTACAAAAAGCACAACAA
GATGCAACCAATGAATTAAACTATTTAACAAATCTARACAATTCTCAAAGACAAAGCGAGCATGATGAGATTAACTCTGC
TCCTTCAAGAACTGAAGTTTCTAATGATTTAAATCATGCTAAAGCACTTAATGAAGCTATGCGTCAACTTGAGAATGAAG
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TTGCTCTTGAAAACAGTGTTARAAAATTAAGCGACTTTATCAATGAAGATGAAGCGGCACAARRATGAATATAGTAATGCA
CTTCAAAAAGCTAAAGACATTATCAACGGCGTTCCAAGTAGCACTTTAGATAAAGCTACAATTGAAGATGCTTTATTAGA
ATTGCAAAATGCTAGAGAAAGTTTACATGGTGAGCAAAARCTTCAAGAGGCTARAAATCAAGCTGTTGCTGAAATTGATA
ATTTACAAGCATTAAATCCTGGACAGGTTCTTGCTGAARRAACATTAGTTAACCAAGCATCAACCAAACCAGAAGTTCAA
GAAGCCTTACAAARAAGCAAAAGAACTTAATGAAGCTATGAAAGCACTGAARACTGAAATAAATAAAAAAGAACAAATCAA
GGCTGATAGTAGATATGTAAATGCTGACAGTGGTCTTCAAGCAAATTACAATTCTGCGTTARATTATGGTTCTCAAATTA
TTGCAACTACCCAACCACCAGAGCTTAATAAAGATGTAATAAATAGAGCAARCTCAAACGATTAAAACTGCTGAAAATAAT
TTAAATGGGCAATCTAAATTAGCAGAGGCTAAGTCAGACGGAAATCAAAGCATCGAACATTTGCAAGGATTAACACAATC
ACAAAAAGATAAACAACATGATTTAATTAATCAAGCTCAAACTARACAACAGGTAGATGATATCGTAAATAACTCTAAAC
AATTAGATAACTCTATGAATCAACTACAACAAATTGTTAACAATGACAATACAGTAAAACAAAATAGTGATTTCATTAAT
GAAGATTCCAGCCAACAGGATGCTTATAATCATGCAATTCAAGCAGCAARAGATTTGATAACTGCTCATCCAACTATCAT
GGATAAAAATCARATAGATCAAGCTATTGAAAATATCAAACAAGCACTTAATGATTTACACGGTAGTAATARACTATCAG
AAGATAAAARAAGAAGCTTCAGAACAACTACAAAACCTTAATAGCTTGACGAACGGGCAAAAAGATACGATTTTAAATCAT
ATTTTCAGTGCACCAACAAGAAGCCAAGTAGGAGAAAAAATTGCAAGTGCTARACAATTARATAATACAATGARAGCACT
TAGAGATTCTATTGCTGATAATAATGAAARTTTTACAARAGTAGTAAGTACTTCAATGAAGATTCTGAACAACARAAATGCTT
ATAATCAAGCCGTAAATAAAGCTAAAAATATAATTAATGATCAACCAACACCAGTAATGGCAAATGATGAGATTCAAAGT
GTCCTAAATGAAGTTAAACAAACTAAAGATAATTTACATGGTGATCARAARCTTGCTAACGACAAGACAGATGCTCAAGC
AACATTAAATGCGTTAAATTACTTAAATCAAGCGCAAAGAGGTAATCTTGAAACTAAAGTTCAAAACTCTAATTCTAGAC
CAGAAGTACAAAAAGTAGTTCAATTAGCAAATCAACTTAATGATGCGATGAAAAAATTAGATGATGCTTTAACTGGTAAT
GACGCAATAAAACAAACGAGTAATTATATTAATGAAGATACTTCTCAACAAGTTAACTTTGATGAGTATACAGATAGAGG
TAAAAACATAGTTGCTGAACAAACAAATCCAAATATGTCTCCAACTAATATTAACACTATTGCTGATAARATTACTGAAG
CTAAARACGATTTACATGGCGTACAAAAACTAAAACAAGCTCAACAACAGTCCATCAATACTATTAATCAAATGACTGGT
CTAAACCAAGCTCAAAARGAACAATTAAATCAAGAAATTCAACAAACTCAAACCCGTTCTGAAGTACATCAAGTAATTAA
TAARAGCACAAGCTTTAAATGATTCAATGAATACTTTACGTCAARGTATTACTGATGAACATGAAGTTAAACRAACAAGTA
ACTACATCAATGAAACTGTTGGTAATCAAACTGCATATAACAATGCCGTTGATCGTGTAAAACAAATAATCAATCAAACA
TCTAATCCAACTATGAATCCTTTAGAGGTGGAACGTGCAACATCAAATGTAAAAATTTCTAAAGATGCACTTCATGGTGA
ACGTGAATTGAATGACAATAAAAATTCAAAAACTTTTGCAGTCAATCACTTAGATAACCTCAATCAAGCTCAARAAGARG
CATTAACTCATGAAATTGAACAAGCAACTATAGTTTCACAAGTAARATAATATCTATAACAAAGCGAAAGCTTTAAATAAT
GATATGAAAAAACTTAAAGATATCGTTGCTCAACAAGATAATGTGAGACAATCAAACAATTATATAAACGAGGATAGTAC
ACCTCAAAATATGTACAACGATACAATTAATCATGCACAATCAATCATTGATCAAGTAGCAAACCCTACGATGTCTCATG
ACGAAATAGAGAATGCAATCAATAACATAAAGCATGCCATCAATGCACTCGATGGAGAACATAAATTACAACAAGCARAA
GAAAATGCAAACTTATTGATTAATAGTTTAAACGATTTAAATGCACCACAAAGAGATGCCATAAATAGATTGGTTAATGA
AGCTCAAACAAGAGAARAAAGTAGCTGAACAACTTCAAAGTGCTCAAGCTTTAAATGACGCTATGAAGCATTTAAGARACA
GCATTCAAAATCAATCATCCGTAAGACAAGAGAGCAAATATATTAATGCAAGTGATGCTAAAAAAGAGCAATATAATCAC
GCAGTTAGAGAAGTCGAAAATATTATCAATGAACAACATCCAACATTGGATAAAGAAATAATTAAGCAACTAACGGATGG
TGTAAATCAAGCGAATAATGACTTAAATGGCGTTGAATTATTAGATGCTGATAAGCAAAACGCACATCAATCGATACCTA
CATTGATGCACTTAAATCARGCACAACAARRACGCATTAAATGAAAARATTAATAACGCAGTTACCAGAACTGAAGTTGCG
GCTATTATTGGCCAAGCAAARCTACTCGATCATGCTATGGAGAATTTAGAAGARAGTATCAAAGATAAAGAGCAAGTCAA
ACAGTCAAGTAACTATATTAATGAAGATTCTGATGTTCAAGARACATACGATAACGCCGTTGATCATGTGACAGAAATAC
TTAATCAAACAGTAAATCCAACTTTATCTATTGAAGATATAGAGCATGCTATCAACGAAGTTAATCAAGCGAARAAACAA
CTCAGAGGTAAACARAAAACTTTATCAAACTATCGATTTAGCTGATAAAGAATTAAGTAARATTGGATGATTTAACATCACA
ACAARGCAGTTCAATATCTAATCAAATATATACTGCTAAAACGAGAACAGAAGTTGCCCAAGCAATTGAAAAAGCAAAAT
CATTAAATCATGCAATGAAAGCACTTAACAAAGTATATAAAAATGCAGATARAGTGTTAGATAGTAGTCGATTCATTAAC
GAAGATCAACCTGAAAARAAGGCGTATCAACAAGCTATAAATCATGTTGATTCAATCATTCATAGACAAACAAATCCTGA
AATGGATCCAACAGTAATCAATAGCATAACTCATGAACTCGAAACAGCTCAAAATAACTTACATGGTGATCAGAAACTTG
CTCATGCACAACAAGATGCCGCTAATGTAATTAATGGTCTAATTCATCTTAATGTTGCTCAACGTGAGGTAATGATAAAT
ACGAATACAAATGCTACAACACGCGAAAAAGTTGCAAAGAACTTAGATAATGCTCAAGCTCTTGATAAAGCTATGGAAAC
ACTACAACAAGTAGTTGCTCATAAAAATAATATATTGAACGATAGTAAATATTTAAATGAAGATTCAAAATATCAACAAC
AATACGATCGAGTTATTGCTGATGCCGAACAACTACTTAATCAGACAACAAATCCAACATTAGAACCTTATAAAGTCGAT
ATTGTTAAGGATAATGTCCTAGCTAACGAAAAAATACTATTTGGCGCAGARAAAACTATCATATGACAAATCAAATGCAAA
TGATGAAATTAAACATATGAATTATCTTAATAATGCACAARAGCAATCTATAAAAGATATGATTTCTCACGCAGCATTAA
GAACTGAAGTTAAACAACTTCTGCAACAAGCTAAAATCCTTGATGAAGCCATGAAATCACTTGAAGATAAAACTCAAGTA
GTGATTACAGATACTACTTTGCCTAATTACACTGAAGCTTCAGAGGATAAAAAGGAAAAAGTAGACCAAACTGTATCACA
TGCTCAAGCGATTATTGATAAAATAAATGGCTCAAATGTAAGTTTAGATCAAGTACGACAAGCACTAGAACAATTAACTC
AAGCATCAGAAAACCTCGATGGTGATCAGCGAGTTGARGAAGCTAAAGTTCATGCTAATCAAACAATTGATCAATTAACA
CATCTTAATTCATTACAACAACAAACTGCGAAAGAAAGTGTTAAAAACGCAACAANACTAGAAGARATCGCTACTGTTAG
TAACRATGCTCAGGCATTAAACAAAGTAATGGGTAAATTAGAACAATTCATTAATCATGCTGATTCTGTTGAAAATAGTG
ATAATTATAGACAAGCCGACGACGACAARATCATCGCTTATGATGAAGCACTTGAACATGGACAAGATATACAAAAAACT
AACGCAACCCAARAATGAAACAAAACAAGCGTTACAACAATTAATATATGCAGAAACATCGTTAAATGGTTTCGAAAGATT
AAARTCATGCTAGACCACGAGCTTTAGAATATATCAAATCACTAGAAAAAATAAACAATGCTCAARAGTCTGCTTTAGAGG
ATAAAGTAACGCAATCGCATGATTTATTAGAATTAGAACATATTGTCAACGAGGGCACAAACCTCAATGACATTATGGGT
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GAATTAGCTAACGCAATCGTTAATAACTATGCTCCARCCAAAGCAAGTATAAATTATATTAACGCCGATAACCTACGCAA
AGATAACTTTACTCAAGCTATCAACAATGCACGTGATGCACTCAACAARACTCAAGGTCAGAACTTAGATTTCAATGCAR
TTGATACATTTAAAGATGATATATTCAAAACTAAAGATGCACTTAACGATATTGAACGTTTAACAGCTGCAARATCAAAA
GCAGAAARACTAATTGATAGTTTAAAATTTATTAATAAAGCTCAATTCACACATGCAAATGATGAAATTATGAATACTAA
TTCTATTGCACAATTGTCTAGAATCGTGAATCAAGCATTTGAT TTAAATGATGCAATGAAATCTTTARGAGATGAACTTA
ATAATCAAGCTTTTCCTGTCCAAGCAAGCTCAAATTATATARATTCAGATGAAGATTTAARACAACAATTTGACCATGCT
TTAAGTAATGCTCGAAAAGTTCTTGCAAAAGAAARTGGTARAAATTTAGATGAAARACAAATTCAGGGACTCARACAAGT
GATTGAGGATACTAAAGATGCTTTAAATGGTATCCAACGTTTATCARAAGCTAAAGCTAAAGCAATTCAATACGTACAAT
CTTTATCTTATATCAATGATGCACAGCGTCATATTGCTGAAAATAATATTCACAACTCTGATGATTTATCATCTTTAGCA
AATACATTATCTAAAGCTAGTGATTTAGATAATGCAATGAAAGACTTACGAGATACTATAGAAAGTAATTCAACTTCTGT
TCCAAATAGTGTGAATTATATTAATGCTGATAAGAATTTACAAATTGAATTTGATGAGGCGCTACAACARGCAAGTGCAA
CAAGTTCTARAACTTCAGAAAATCCAGCAACCATTGAAGAAGTATTAGGTCTTAGTCAAGCCATTTACGATACAAAARAT
GCATTAAATGGTGAACAACGACTTGCAACTGAGARGAGCAAAGATCTAAAATTAATAAAAGGATTAAAAGATTTAAATAA
AGCACAACTTGAAGATGTCACAAACAAGGTAARATTCAGCAAATACTTTAACAGAGTTATCTCAGCTCACTCAATCAACGT
TAGAATTAAACGATAARATGAAATTATTGAGAGATAAGCTTARAARCTTTAGTAAATCCTGTTAAAGCAAGTTTAAATTAT
AGAAACGCTGATTATAATTTAAAACGTCAATTTAACARAGCTTTAAAAGAAGCTAAAGGCGTATTAAATARARATAGCGE
TACAAATGTCAATATCAATGACATTCAACATCTTTTAACACARATAGATAATGCTAAAGACCAATTAAATGGTGAACGAC
GTCTAAARAGAACATCAACAAAAATCTGAAGTATTTATTATTAAAGAATTAGATATACTTAATAATGCTCARAAAGCTGCA
ATAATTAATCAGATTAGAGCGTCTAAAGACATTAAAATAATTAATCAAATCGTTGATAATGCAATAGAATTAAATGATGC
TATGCAAGGTTTAAAAGAACATGTAGCTCAATTAACAGCAACTACAAAAGACAACATTGAATATTTAAATGCTGATGAAG
ACCATAAATTACAATATGATTACGCTATCAACTTAGCGAATAATGTTCTTGACAAAGAAAACGGTACAAATAARGACGCT
AATATCATAATTGGAATGATTCAAAACATGGATGATGCTAGAGCACTTCTAARATGGAATTGAAAGACTTARAGATGCTCA
AACAAAAGCACATAATGACATTAAAGATACGCTCAAACGTCAACTTGATGAAATTGAACACGCTAATGCAACATCAAATT
CTAAAGCTCAAGCTAAACAAATGGTAAATGAGGAAGCTAGAAAAGCGCTTTCTAATATTAATGACGCAACATCAAATGAT
TTAGTTAATCAAGCAAAAGATGAAGGGCAATCTGCAATTGAACACATACATGCAGATGAATTACCTAAAGCAARACTAGA
TGCTAATCAAATGATTGACCAAAAAGTTGAAGATATAAATCACTTAATTAGTCARAATCCAAACTTATCAAATGAAGAAA
ARAATAARCTAATATCTCAAATTAATAAGTTAGTAAATGGAATTAAGAATGARATTCAACAAGCTATAAACAAARCAACAA
ATAGAAAATGCTACAACAARACTAGATGAAGTCATTGAAACTACTAARAAATTAATTATCGCCAAAGCAGARGCTAAACA
AATGATAAAAGAGTTATCACAAAAGAAACGAGATGCAATAAATAACAACACTGATTTAACACCTTCTCARAAGGCACATG
CTTTAGCAGATATTGATAARACAGAAARAGATGCACTTCAACATATCGAAAATTCTAATTCAATTGATGATATCAATAAC
AATARAGAGCATGCATTTAATACTTTAGCTCATATCATTATTTGGGATACTGATCAGCAACCATTAGTTTTTGAACTACC
TGAATTGAGCCTTCAARAATGCTCTAGTAACAAGTGAGGTGGTTGTTCACAGAGATGAAACTATTTCATTAGAATCTATAA
TTGGAGCTATGACTTTAACTGATGAACTTAAAGTCAATATTGTTTCATTACCGAACACTGATAAAGTAGCTGATCACCTA
ACCGCTAAAGTTAAGGTTATTTTAGCTGATGGCTCATATGTCACTGTAAATGTTCCAGTCAAAGTTGTAGARARAGAATT
ACAAATAGCTAAAAAGGATGCTATAAAAACAATTGATGTTCTGGTAAAACAAAAAATCAAAGATATAGATTCTAATAACG
AATTAACGTCTACTCAACGTGAAGATGCAAAAGCTGAAATTGAAAGATTGAARAAGCAAGCCATCGATAAAGTGAATCAT
TCARAATCGATTAAAGATATTGAAACAGTARAACGAACTGATTTTGAAGAAATAGATCAGTTTGATCCTAAACGCTTTAC
GCTAAATAAAGCTAAAAAGGATATCATTACTGATGTTAATACTCAAATCCAAAATGGTTTCAAAGAAATTGAAACAATAA
AAGGTTTAACTTCTAATGAAAAAACTCAGTTTGATAAACAATTAACTGCACTACAARAAGAATTTTTAGRAARAAGTCGAG
CATGCTCATAATTTAGTAGAATTAAATCAATTACAACAAGAGTTTAATAATAGATATAAACATATTTTAAACCAAGCACA
TTTACTAGGTGAAAAACATATAGCAGAACATARATTAGGATATGTTGTAGTAAACAAAACTCAGCAAATACTAAATAATC
AATCTGCTTCTTACTTTATAAARACAATGGGCACTTGATAGAATTAAACAAATTCAACTAGAAACGATGAATTCAATTCGT
GGTGCGCATACCGTACAAGATGTACACAAAGCATTATTACAAGGTATAGAGCAAATCTTGAAAGTAAATGTAAGTATTAT
AAATCAATCTTTCAACGATTCCTTGCATAACTTTAATTATCTTCATTCAARATTTGATGCTAGATTAAGAGAAAAGGATG
TTGCAAACCATATCGTACAAACTGAAACATTCAARGAAGTTCTAARAAGGAACGGGTGTTGAACCAGGTAAAATCAACAAA
GAAACACAGCAACCAAAACTTCATAAGAATGATAATGATAGCCTATTCAAACATTTAGTTGATAATTTCGGCAAAACTGT
AGGTGTTATTACATTAACTGGTTTACTTTCTAGTTTCTGGTTAGTTTTGGCTAAAAGACGTAAARAAGAAGAAGAAGAAA
AACAATCGATAAAAAATCATCACAAAGATATTCGTCTTTCAGATACTGATARAATAGATCCAATTGTAATAACTAAGCGT
AAAATAGATAARAGAAGAACAAATTCAAAACGATGACAAACATTCAATTCCAGTTGCTAAACATAAGAAATCTAAAGAAAA
GCAATTGAGTGAAGAGGATATTCATTCAATCCCCGTCGTTAAGCGTAARACAAAACAGTGATAACAAAGATACAARACAGA
AGAAAGTTACTTCTAAAAAGAAGAAAACGCCTCAGTCAACTAAAAAAGTTGTAAAAACCAARAAGCGTTCTARAAAG

SEQ ID NO:49 polynucleotide sequence

ATGAGAGATAAGAAAGGACCGGTARATAARAGAGTAGATTTTCTATCAAATARATTGAATAAATATTCAATAAGAAAATT
TACAGTTGGAACAGCATCTATTTTAATTGGCTCACTAATGTATTTGGGAACTCAACAAGAAGCAGAAGCAGCTGARAACA
ATATTGAGAATCCAACTACATTAAAAGATAATGTCCAATCAAAAGAAGTGAAGATTGAAGAAGTAACAAACAAAGACACT
GCACCACAAGGTGTAGAAGCTAAATCTGAAGTAACTTCAAACAAAGACACAATCGAACATGAAGCATCAGTAARAGCTGA
AGATATATCAAAAAAGGAGGATACACCAAAAGAAGTAGCTAATGTTGCTGAAGTTCAGCCGARATCGTCAGTCACTCATA
ACGCAGAGGCACCTAAGGTTAGAAAAGCTCGTTCTGTTGATGAAGGCTCTTTTGATATTACAAGAGATTCTAAAARTGTA
GTTGAATCTACCCCAATTACAATTCAAGGTAAAGAACATTTTGAAGGTTACGGAAGTGTTGATATACAAAAAAACCCAAC
AGATTTAGGGGTATCAGAGGTAACCAGGTTTAATGTTGGTAATGARAGTAATGGTTTGATAGGAGCTTTACAATTAAAAA
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ATAAARATAGATTTTAGTAAGGATTTCAATTTTAAAGTTAGAGTGGCAAATAACCATCAATCAAATACCACAGGTGCTGAT
GGTTGGGGGTTCTTATTTAGTAAAGGAAATGCAGARGAATATTTAACTAATGGTGGAATCCTTGGGGATAAAGCTCTGGT
AMAATTCAGGCGGATTTAAAATTGATACTGGATACATTTATACAAGTTCCATGGACAARACTGAAAAGCARGCTGGACAAG
GTTATAGAGGATACGGAGCTTTTGTGAAAAATGACAGTTCTGGTAATTCACARATGGTTGGAGARARTATTGATAAATCA
AAAACTAATTTTTTAAACTATGCGGACAATTCAACTAATACATCAGATGGAAAGTTTCATGGGCAACGTTTARATGATGT
CATCTTAACTTATGTTGCTTCAACTGGTAAAATCAGAGCAGAATATGCTGGTAAAACTTGGGAGACTTCAATAACAGATT
TAGGTTTATCTAAAAATCAGGCATATAATTTCTTAATTACATCTAGTCAAAGATGGGGCCTTAATCAAGGGATAAATGCA
AATGGCTGGATGAGAACTGACTTGAAAGGTTCAGAGTTTACTTTTACACCAGAAGCGCCAAAAACAATAACAGAATTAGA
AAAARAAGTTGAAGAGATTCCATTCRAGAAAGAACGTAARTTTAATCCGGATTTAGCACCAGGGACAGAAAARAGTAACAA
GAGAAGGACAAAAAGGTGAGAAGACAATAACAACACCAACACTAARAAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGT
GAATCGAAAGAAGAGATCACAAAAGATCCGATTAATGAATTAACAGAATACGGACCAGAAACGATAGCACCAGGTCATCG
AGACGAATTTGATCCGAAGTTACCAACAGGAGAGAAAGAAGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAATTAAGAATCCAGAAACAG
GAGACGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGTGTAACARAATATGGACCTGTARAAAGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGAA
ATTCCATTCGAGAAAGAACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGAACAGARAAAGTAACAAGAGAAGGACARALMAGG
TGAGAAGACAATAACGACACCAACACTARAARAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGAAAGAAGAGA
TCACAAAAGATCCCATTAATGAATTAARCAGAATACGGACCTGARACAATAGCGCCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCG
AAGTTACCAACAGGAGAGAAAGAAGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAATTAARGAATCCAGARACAGGAGACGTAGTTAGACC
GCCGGTCGATAGCGTAARCAAAATATGGACCTGTAAAAGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGAAATTCCATTCAAGAARG
AACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGGACAGAAAARAGTAACAAGAGAAGGACAAAAAGGTGAGAAGACAATAACG
ACGCCAACACTAAAAAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGAAAGAAGARATCACARAAGATCCGAT
TAATGAATTAACAGAATACGGACCAGAAACGATAACACCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCGAAGTTACCAACAGGAG
AGAAAGAGGAAGTTCCAGGTARACCAGGAATTAAGAATCCAGAAACAGGAGATGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGCGTA
ACAAMATATGGACCTGTAAAAGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGAAGARATTCCATTCGAGAAAGAACGTAAATTTAATCC
TGATTTAGCACCAGGGACAGAAAAAGTAACARGAGAAGGACARAAAGGTGAGAAGACAATAACGACGCCAACACTAAARA
ATCCATTAACTGGAGAARATTATTAGTAAAGGTGAATCGARAGAAGAAATCACAAAAGATCCAGTTAATGAATTAACAGAA
TTCGGTGGCGAGAAAATACCGCAAGGTCATAAAGATATCTTTGATCCAAACTTACCAACAGATCAAACGGARAAAGTACC
AGGTAAACCAGGAATCAAGAATCCAGACACAGGAAAAGTGATCGAAGAGCCAGTGCGATGATGTGATTAAACACGGACCAA
AAACGGGTACACCAGAAACAAARACAGTAGAGATACCGTTTGAAACAAAACGTGAGTTTAATCCAAAATTACAACCTGGT
GARGAGCGAGTGAAACAAGAAGGACAACCAGGAAGTAAGACAATCACAARCACCAATCACAGTGAACCCATTAACAGGTGA
AAAAGTTGGCGAGGGTCAACCAACAGAAGAGATCACAAAACAACCAGTAGATAAGATTGTAGAGTTCGGTGGAGAGAAAC
CAAAAGATCCARAAGGACCTGAAAACCCAGAGAAGCCGAGCAGACCAACTCATCCAAGTGGCCCAGTAAATCCTAACAAT
CCAGGATTATCGAAAGACAGAGCAARACCAAATGGCCCAGTTCATTCAATGGATAAAAATGATARAGTTAAAAAATCTAR
AATTGCTAAAGAATCAGTAGCTAATCAAGAGAAAAAACGAGCAGAATTACCARAAACAGGTTTAGAAAGCACGCAAARAG
GTTTGATCTTTAGTAGTATAATTGGAATTGCTGGATTAATGTTATTGGCTCGTAGAAGARAGAATTAA

SEQ ID NO:50 polynucleotide sequence

ATGGGCAAACGTAGACAAGGTCCTATTAATAAAAAAGTGGATTTTTTACCTAACAAATTARACAAGTATTCTATAAGAAA
ATTCACTGTTGGTACGGCCTCAATATTACTTGGTTCGACACTTATTTTTGGAAGTAGTAGCCATGAAGCGAAAGCTGCAG
AAGAAAAACAAGTTGATCCAATTACACAAGCTAATCAARATGATAGTAGTGAAAGATCACTTGAAAACACAAATCAACCT
ACTGTAAACAATGAAGCACCACAGATGTCTTCTACATTGCAAGCAGAAGAAGGAAGCAATGCAGAAGCACCGAATGTTCC
AACTATCAAAGCTAATTCAGATAATGATACACAAACACAATTTTCAGAAGCCCCTACAAGARATGACCTAGCTAGARAAG
AAGATATCCCTGCTGTTTCTAAARACGAGGAATTACAATCATCACAACCAAACACTGACAGTAARATAGAACCTACAACT
TCAGAACCTGTGAATTTAAATTATAGTTCTCCGTTTATGTCCTTATTAAGCATGCCTGCTGATAGTTCATCCAATAACAC
TARRARTACAATAGATATACCGCCAACTACGGTTAAAGGTAGAGATAATTACGATTTTTACGGTAGAGTAGATATCCARA
GTAATCCTACAGATTTAAATGCGACARATTTARCGAGATATAATTATGGACAGCCACCTGGTACAACAACAGCTGGTGCA
GTTCAATTTAAAAATCAAGTTAGTTTTGATAAAGATTTCGACTTTAACATTAGAGTAGCAAACAATCGTCARAGTAATAC
AACTGGTGCAGATGGTTGGGGCTTTATGTTCAGCARGAAAGATGGGGATGATTTCCTAAARARCGGTGGTATCTTACGTG
ARRAAGGTACACCTAGTGCAGCTGGTTTCAGAATTGATACAGGATATTATAATAACGATCCATTAGATAAAATACAGAAR
CARGCTGGTCAAGGCTATAGAGGGTATGGGACATTTGTTARARATGACTCCCAAGGTAATACTTCTAAAGTAGGATCAGG
TACTCCATCAACAGATTTTCTTAACTACGCAGATAATACTACTAATGATTTAGATGGTAAATTCCATGGTCAARAATTAA
ATAATGTTAATTTGAAATATAATGCTTCAAATCAAACTTTTACAGCTACTTATGCTGGTAARACTTGGACGGCTACGTTA
TCTGAATTAGGATTGAGTCCAACTGATAGTTACAATTTTTTAGT TACATCAAGTCAATATGGAAATGGTAATAGTGGTAC
ATACGCAGATGGCGTTATGAGAGCTGATTTAGATGGTGCAACATTGACATATACTCCTAAAGCAGTCGATGGAGACCCAA
TTACATCAACTAAGGAAATACCATTTAATAAAARACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGARARAGTCGTT
CAARARAGGTGAACCAGGAATTGAAACAACAACAACACCAACTTATGTCAATCCTAATACTGGAGAARAAGTAGGTGARGG
CACACCTACAACAAAGATCACTAAACAACCAGTGGATGAAATCGTTCATTATGGTGGCCAAGAAATCAAGCCAGGACATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCGAAAGGTAGTCAAACAACGCAACCAGGTAAGCCAGGAGTTAAAAATCCTGATACA
GGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGA
AATTCCATTCGACAAGAAACGTGAATTCAATCCTGATTTARAACCAGGTGAAGAGCGTGTTAAACAAARAGGTGAARCCAG
GAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGGGAAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGARAAA
ATAACAARACAACCAGTAGATGAAATCACAGAATATGGTGGCGAAGARATCARGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCC
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GAACGCACCGARAGGTAGCCAAGAGGACGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTARAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACAC
CACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATARA
AAACGCGAATTTGATCCARACTTAGCGCCAGGTACAGAGAAAGTCGTTCAARAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTAC
AACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAARAANTAACARAACAACCAG
TGGATGAAATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCGAACGCACCGAAAGGT
AGCCAAGAGGACGTTCCAGGTAAGCCAGGAGTTAAARATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGT
GACAARATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCATTCGACAAGAAACGTGAATTCAATC
CTGATTTAARACCAGGTGAAGAGCGTGTTARACARARAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAG
AACCCATTAACAGGGGAAARAAGTTGGCGAARGGTGAACCAACAGAAARAGTAACAAAACAACCAGTGGATGAAATCGTTCA
TTATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCAAATGCACCGARAGGTAGCCAAGAAGACGTTC
CAGGTAAACCAGGAGTTAAAAACCCTGATACAGGCGAAGTAGTTACTCCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCA
GTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAARRAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGG
TACAGAGAAAGTCGTTCAAAARAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAGAACCCATTARCAGGAG
AAAAMGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAAARATAACARRACAACCAGTGGATGAGATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAA
ATCAAGCCAGGCCATAAGGATCGAATTTGATCCGAACGCACCGAAAGGTAGTCAAACAACGCAACCAGGTAAGCCAGGAGT
TAAAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATCGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGA
TTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAAAAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAGAAAGTCGTT
CARAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACGCCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAAAAAGTTGGCGAAGG
TGAACCAACAGARARAATAACAARACAACCAGTGGATGAGATTGTTCATTATGGTGGTGAACARATACCACAAGGTCATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCTGTAGATAGTAAAACTGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTAAAAATCCTGATACA
GGTGAAGTTGTTACCCCACCAGTGGATGATGTGACRAAATATGCTCCGAAAGTTGGTAATCCAATCACATCAACGGAAGA
GATTCCATTTGATAAGAAACGTGTATTTAATCCTGATTTAAAACCAGGTGAAGAGCGCGTTAAACARARAGGTGAACCAG
GAACARARACAATTACAACACCAATATTAGTTAATCCTATTACAGGAGAAAAAGTTCGCGCGAAGGTAAATCAACAGAAAAA
GTCACTAAACAACCTGTTGACGAAATTGTTGAGTATGGTCCAACAARAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAA
ACCAGCGGAACCAGGTAMAACCAGCGGAACCAGGTARACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGE
AACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTARACCAGCGGAACCAGGTARACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGET
ACGCCAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGC
AGAACCAGGTARACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGCAGAACCAGGTAARACCAGCGGAACCAGGTACGCCAACACAATCAG
GTGCACCAGAACAACCAAATAGATCAATGCATTCAACAGATAATARAAATCAATTACCTGATACAGGTGAAAATCGTCAR
GCTAATGAGGGAACTTTAGTCGGATCTCTATTAGCAATTGTCGGATCATTGTTCATAT TTGGTCGTCGTARAAAAGGTAA

TGAAAAATAA

SEQ ID NO:51 polynucleotide sequence
ATGAAGAAACTATATACATCTTATGGCACTTATGGATTTTTACATCARATAARAATCAATAACCCGACCCATCAACTATT
CCAATTTTCAGCATCAGATACTTCAGTTATTTTTGAAGAAACTGATGGTGAGACTGTTTTAAAATCACCT TCAATATATG
-AAGTTATTARAGAAATTGGTGAATTCAGTGAACATCATTTCTATTGTGCAATCTTCATTCCTTCAACAGARGATCATGCA
TATCAACTTGAAAAGAAACTGATTAGTGTAGACGATAATTTCAGAAACTTTGGTGGCTTTAAAAGCTATCGTTTGTTAAG
ACCTGCTAARGGTACAACATATARAATTTATTTCGGATTTGCTGATCGACATGCATACGAAGACTTTAAGCAATCTGATG
CCTTTAATGACCATTTTTCAAAAGACGCATTAAGTCATTACTTTGGTTCAAGCGGACAACATTCAAGT TATTTTGAAAGA
TATCTATACCCAATARAAGAATAG

SEQ ID NO:52 polynucleotide sequence
ATGTATTTATATACATCTTATGGGACTTACCAATTTTTAAATCAAATTAAACTTARTCATCAAGAACGTAGTTTATTTCA
ATTTTCCACTAATGATTCCTCAATAATCTTAGAAGAGTCTGAGGGAAAATCAATCTTARAACATCCTAGTGCATATCAAG
TGATTGATAGCACAGGTGAATTTAACGAACATCATTTTTATAGTGCTATTTTTGTCCCTACATCTGAAGATCATCGTCAA
CAGCTAGAGAAAARATTATTACTCGTAGACGTACCTTTAAGARATTTTGGTGAT TTTARAAGCTATCGTTTATTAAAACC
CACTGAGGGGTCTACCTACAAAATTTACTTTGGTTTTGCAAATCGAACAGCATATGAAGATTTCAAAGCTTCTGATATAT
TTAATGAAAACTTTTCAAAAGATGCATTGAGCCAATACTTTGGTGCTAGTGGTCAACATTCTAGCTACT TTGAAAGATAT
TTATATCCAATAGAAGATCATTAA

SEQ ID NO:53 polynucleotide sequence

ATGATTAACAGGGATAATAARAAGGCAATAACAAAAAAGGGTATGATTTCAAATCGCTTAAACAAATTTTCGATTAGARA
GTATACTGTAGGAACTGCATCGATTTTAGTAGGTACGACATTGATTTTTGGTCTAGGGAACCAAGAAGCTAAAGCTGCTG
AAAACACTAGTACAGAAAATGCGAAACAAGATGATGCAACGACTAGTGATAATAAAGAAGTAGTGTCGGAAACTGARAAT
AATTCGACAACAGAAAATGATTCAACAAATCCAATTAAGAAAGAAACAAATACTGATTCACAACCAGAAGCTAAAGAAGA
ATCAACTACATCAAGTACTCAACAACAGCAAAATAACGTTACAGCTACAACTGAAACTAAGCCTCAAAACATTGAAAAAG
AAAATGTTAAACCTTCAACTGATAAAACTGCGACAGAAGATACATCTGTTATTTTAGAAGAGAAGAAAGCACCAAATTAT
ACAAATAACGATGTAACTACAAAACCATCTACAAGTGAAATTCAAACAAAACCAACTACACCTCAAGAATCTACARATAT
TGAAAATTCACAACCGCAACCAACGCCTTCAAAAGTAGACAATCAAGTTACAGATGCAACTAATCCAAAAGAACCAGTAA
ATGTGTCAAAAGAAGAACTTAAAAATAATCCTGAGAAATTARAAGAATTAGTTAGAAATGATAACAATACAGATCGTTCA



WO 2007/113222 PCT/EP2007/053057
33/68

ACTAAACCAGTTGCTACAGCTCCAACAAGTGTTGCACCAAAACGATTAAATGCGARAATGCGTTTTGCAGTTGCACAACC
AGCAGCAGTTGCTTCAAATAATGTAAATGACTTAATTACAGTTACGAAACAGACGATCAAAGTTGGCGATGGTAAAGATA
ATGTGGCAGCAGCGCATGACGGTAAAGATATTGAATATGATACAGAGTTTACAATTGACAATAAAGTCAAAAANGGCGAT
ACAATGACGATTAATTATGATAAGAATGTAATTCCTTCGGATT TAACAGATAAAAATGATCCTATCGATATTACTGATCC
ATCAGGAGAGGTCATTGCCAAAGCGAACATTTGATAAAGCGACTAAGCAAATCACATATACATTTACAGATTATGTAGATA
AATATGAAGATATAAAAGCACGTTTAACTTTATACTCATATATTGATAAGCAAGCAGTACCTAATGAAACTAGTTTGAAT
TTAACGTTTGCAACAGCAGGTAAAGAAACTAGCCAARACGTTTCTGTTGATTATCAAGACCCAATGGTTCATGGTGATTC
AAACATTCAATCTATCTTTACAAAGTTAGATGAAAACAAACAAACTATTGAACAACAAATTTATGTTAATCCTTTGARAA
AAACAGCAACTAACACTAAAGTTGATATAGCTGGTAGTCAAGTAGATGATTATGGAAATATTAAACTAGGARATGGTAGT
ACCATTATTGACCAAAATACAGAAATAARAGTTTATAAAGTTAACCCTAATCAACAATTGCCTCAAAGTAATAGAATCTA
TGATTTTAGTCAATACGAAGATGTAACAAGTCAATTTGATAATAAAAAATCATTTAGTAATARTGTAGCAACATTGGATT
TTGGTGATATTAATTCAGCCTATATTATCAAAGTTGTTAGTAAATATACACCTACATCAGATGGCGAACTAGATATTGCT
CAAGGTACTAGTATGAGAACAACTGATAAATATGGTTATTATAATTATGCAGGATATTCAAACTTCATCGTAACTTCTAA
TGACACTGGCGGTGGCGACCGGTACTGTTAAACCTGAAGAARAGTTATACAAARTTGGTGACTATGTATGGGAAGACGTTG
ATAARGACGGTGTCCAAGGTACAGATTCGAAAGAAAAGCCAATGGCARACGTTTTAGTTACATTAACTTACCCGGACGGT
ACTACAAAATCAGTAAGAACAGATGCTAACGGTCATTATGAATTCCGTGGTTTGAAAGACGGAGAAACTTATACAGTTAA
ATTCGAAACGCCAGCTGGATATCTTCCAACAAAAGTAAATGGAACAACTGATGGTGAAAARRGACTCARATGGTAGTTCTA
TAACTGTTAAAATTAATGGTAAAGATGATATGTCTTTAGACACTGGTTTTTATAAAGAACCTARATATAATCTTGGTGAC
TATGTATGGGAAGATACARATAAAGATGGTATCCAAGATGCTAATGAACCTGGTATCAAAGATGTTAAGGTTACATTARA
AGATAGTACTGGAAAAGTTATTGGTACAACTACTACTGATGCCTCGGGTAAATATAAATTTACAGATTTAGATAATGGTA
ACTATACAGTAGAATTTGAAACACCAGCAGGTTACACGCCAACGGTTAAARATACTACAGCTGAAGATAAAGATTCTAAT
GGTTTAACAACAACAGGTGTCATTAAAGATGCAGATAATATGACATTAGACAGTGGTTTCTATARAACACCAARATACAC
TTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATARAGACGGTAAACAAGATTCAACTGAAARAGGTATCARAGATGTTAAAG
TTACTTTATTAAATGARAAAGGCGAAGTAATTGGAACARACTAAAARCAGATGAAAATGGTARATATCGTTTCGATAATTTA
GATAGCGGTAAATACARAGTTATTTTTGRAAAGCCTGCTGGCTTAACACARACAGTTACAAATACAACTGAAGATGATAR
AGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGACGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCATACTTGATAACGGATACTTCCAAGAAG
ATACATCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGATTCAGACAGCCACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACT CAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGA
CTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATT
CAGACAGTGACTCAGACTCACGATAGCGACTCAGACTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGATTCGGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCGGACTCGGATGCAGGAAAACATACACCTGTTAAACCAATGAGTACTA
CTAAAGACCATCACAATAAAGCAARAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAARATAACGGCTCARATAACGCAACGTTATTT
GGTGGATTATTTGCAGCATTAGGTTCATTATTGTTATTCGGTCGTCGCAAAARACAARACARATAR

SEQ ID NO:54 polynucleotide sequence

ATGATTAATAAAAAAAATAATTTACTAACTAAAAAGAAACCTATAGCAAATAAATCCAATAAATATGCAATTAGARAATT
CACAGTAGGTACAGCGTCTATTGTAATAGGTGCAACATTATTGTTTGGTTTAGGTCATAATGAGGCCAAAGCCGAGGAGA
ATTCAGTACAAGACGTTAAAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGCAATGATCAGTCTAGTGATGAAGAALAG
AATGATGTGATCAATAATAATCAGTCAATAAACACCGACGATAATAACCAAATAATTAAAAAAGAAGAAACGAATAACTA
CGATGGCATAGAAARACGCTCAGAAGATAGAACAGAGTCAACAACAAATGTAGATGAAAACGAAGCAACATTTTTACAAA
AGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTAAAAGAATCCTCATCAGTCGAATCCTCARATTCATCAATT
GATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATARATAGAGAAGAATCTGTTCAAACAAGTGATAATGTAGAAGATTCACA
CGTATCAGATTTTGCTAACTCTAAAATAAAAGAGAGTAACACTGAATCTGGTAAAGAAGAGAATACTATAGAGCAACCTA
ATAAAGTAAAAGAAGATTCAACAACARGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATAGATGAAAAAATTTCARATCAAGATGAG
TTATTAAATTTACCAATAAATGAATATGAAAATAAGGCTAGACCATTATCTACAACATCTGCCCAACCATCGATTAAACG
TGTAACCGTAAATCAATTAGCGGCGGAACAAGGTTCGAATGTTAATCATTTAATTAAAGTTACTGATCAAAGTATTACTG
ARGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTAAAGCACATGATGCTGAAAACTTAATCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGAT
GATAAGGTGAAATCTGGTCATACGATGACAGTGGATATAGATAAGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTAC
AATACCAAARATAAAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACARAAATAAACAAATCACCTATA
CTTTTACAGATTATGTAGATAACTATGAAAATATTAAAGCACACCTTAAATTAACGTCATACATTGATAAATCAAAGGTT
CCARATAATAATACCAAGTTAGATGTAGAATATARAACGGCCCTTTCATCAGTAAATAAAACAATTACGGTTGAATATCA
AAGACCTAACGAAAATCGGACTGCTAACCTTCAAAGTATGTTTACAAACATAGATACGAARAATCATACAGTTGAGCAAA
CGATTTATATTAACCCTCTTCGTTATTCAGCCAAGGAAACAAATGTAAATATTTCAGGGAATGGTGATGAAGGTTCAACA
ATTATAGACGATAGCACAATAATTAAAGTTTATAAGGTTGGAGATAATCAAAATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGA
TTACAGTGAATATGAAGATGTCACAAATGATGATTATGCCCAATTAGGAAATAATAATGATGTGAATATTAATTTTGGTA
ATATAGATTCACCATATATTATTAAAGTTATTAGTAAATATGACCCTAATAAGGATGATTACACGACTATACAGCAAACT
GTGACAATGCAGACGACTATAAATGAGTATACTGGTGAGTTTAGAACAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTAC
AAGTTCAGGTCAAGGACAAGGTGACTTGCCTCCTGAAAAAACTTATAAAATCGGAGATTACCTATGGGAAGATGTACATA
AAGATGGTATTCAARATACAAATGATAATGAAAAACCGCTTAGTAATGTATTGGTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACT
TCAAAATCAGTCAGAACAGATGAAGATGGGAAATATCAATTTGATGGATTGAAAAACGGAT TGACTTATAAAATTACATT
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CGAAACACCTGAAGGATATACGCCGACGCTTAAACATTCAGGAARCAAATCCTGCACTAGACTCAGAAGGTAATTCTGTAT
GGGTAACTATTAATGGACAAGACGATATGACGATTGATAGTGGATTTTATCAAACACCTAAATACAGCTTAGGGAACTAT
GTATGGTATGACACTAATAAAGATGGTATTCAAGGTGATGATGAAARAGGAATCTCTGGAGT TAAAGTGACGTTAAAAGA
TGRAAACGGAAATATCATTAGTACAACTACAACCGATGAAARATGGAARGTATCAATTTGATAATTTARATAGTGGTAATT
ATATTGTTCATTTTGATAAACCTTCAGGTATGACTCARACAACAACAGATTCTGGTGATGATGACGAACAGGATGCTGAT
GGGGAAGAAGTTCATGTAACAATTACTGATCATGATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAATCGGATTC
CGATAGTGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAG
ATTCAGACAGCGACTCGGATTCTGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGAC
AGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTC
AGATTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAG
ACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCCGATAGTGATTCAGRACTCCGATAGCGAC
TCAGACTCGGATAGTGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCGGATTCCGATAGTGATTCAGACTC
AGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAACGACTCAGATTTAGGCAATAGCTCAGATAAGAGTACAA
AAGATAAATTACCTGATACAGGAGCTAATGAAGATTATGGCTCTAAAGGCACGTTACTTGGAACTCTGTTTGCAGEGTTTA
GGAGCGTTATTATTAGGGAAACGTCGCAAAAATAGAAAAAATAARAATTAA

SEQ ID NO:55 polynucleotide sequence
ATGTCTAATAATTTTAAAGATGACTTTGAAAAAAATCGTCAATCGATAGACACAAATTCACATCAAGACCATACGGAAGA
TGTTGAAAAAGACCAATCAGAATTAGAACATCAGGATACRATAGAGAATACGGAGCAACAGTTTCCGCCAAGARATGCCC
AAAGAAGAAAAAGACGCCGTGATTTAGCAACGAATCATAATAARCAAGTTCACARTGAATCACAAACATCTGAAGACAAT
GTTCAAARTGAGGCTGGCACAATAGATGATCGTCAAGTCGAATCATCACACAGTACTGAAAGTCAAGAACCTAGCCATCA
AGACAGTACACCTCAACATGAAGAGGAATATTATAATAAGAATGCTTTTGCAATGGATARATCACATCCAGAACCAATCG
AAGACAATGATAAACACGAGACTATTAAAGATGCAGAAAATAACACTGAGCATTCAACAGTTTCTGATAAGAGTATAGCT
GAACAATCTCAGCAACCTAAACCATATTTTGCAACAGGTGCTAACCAAGCAAATACATCAAAAGATAAACATGATGATGT
AACTGTTAAGCAAGACAAAGATGAATCTAAAGATCATCATAGTGGTARAAAAGGCGCAGCAATTGGTGCTGGAACAGCGE
GTGTTGCAGGTGCAGCTGGTGCAATGGGTGTTTCTAAAGCTAAGAAACATTCAAATGACGCTCAAAACAAAAGTAATTCT
GACAAGTCGAATAACTCGACTGAGGATAAAGCGTCTCAAGATAAGTCTARAGATCATCATAATGGCARAAAAGGTGCAGC
GATCGGTGCTGGAACAGCAGGTTTGGCTGGAGGCGCAGCAAGTAAAAGTGCTTCTGCCGCTTCAAAACCACATGCCTCTA
ATAATGCAAGCCAAAACCATGATGAACATGACAATCATGACAGAGATAAAGAACGTAAAAAAGGTGGCATGGCCARAGTA
TTGTTACCATTAATTGCAGCTGTACTAATTATCGGTGCATTAGCGATATTTGGAGGCATGGCATTAAACAATCATAATAA
TGGTACAAAAGAAAATARAATCGCGAATACAAATAAAAATAATGCTGATGAAAGTAAAGACAAAGACACATCTAAAGACG
CTTCTAAAGATAAATCAARAATCTACAGACAGTGATAAATCANAAGAGGATCAAGACAAAGCGACTAAAGATGAATCTGAT
AATGATCAAARCARCGCTAATCAAGCGAACAATCAAGCACAAAATAATCAAAATCAACAACAAGCTAATCAAAATCAACA
ACAGCAACAACAACGTCAAGGTGGTGGCCAAAGACATACAGTGAATGGTCAAGAAAACTTATACCGTATCGCAATTCAAT
ACTACGGTTCAGGTTCACCGGAAAATGTTGAAAAAATTAGACGTGCCAATGGTTTAAGTGGTAACAATATTAGAAACGGT
CAACAAATCGTTATTCCATAA

SEQ ID NO:56 polynucleotide sequence
GTGATTGAATTAATTAAAATGGAAGGGATGATAGTTGTATCTAATAATAATTTTAAAGATGATTTCGAARAGAATCGTCA
ATCTATTAATCCAGACGAACAGCAAACAGAATTAAAAGAAGATGATAAAACAAATGAARATAARAAAGAAGCTGACTCTC
AAAACAGTTTATCTAATAACTCAAATCAACAATTTCCTCCGAGAAATGCCCAACGACGARARAGACGTAGAGAGACAGCA
ACTAATCAAAGCAAACAACAAGACGACAAACATCAARAAAATAGTGACGCTARAACTACAGAAGGTTCATTAGATGACCG
TTATGACGAAGCACAGTTACAGCAACAACATGATAAATCGCAACAACAAAATAAAACTGAARAACAATCACAAGATAATA
GAATGAAAGATGGARAAGATGCAGCTATTGTAAATGGAACATCTGAGTCACCAGAACATAAATCAARATCAACACAAAAT
AGACCCGGCCCTAAAGCTCAACAACAAAAGCGTAAATCAGAAAGTACGCAATCAARACCGTCAACAAACARAGATAAAAA
AGCAGCTACAGGTGCTGGAATAGCTGGTGCAGCTGGTGTTGCTGGTGCAGCAGAAACATCCARACGTCATCATAATARAA
AAGATARACAAGATTCTAAACACTCAAACCATGAGAATGACGAAAAATCTGTTAAAAATGATGACCAAAAGCARTCTAAR
AAAGGCAAAAAAGCAGCAGTCGGTGCTGGCGCAGCTGCAGGAGTTGGTGCGGCTGGTGTTGCGCATCATAATAATCARAR
TAAACATCATAATGAGGAAAAAAATTCTAATCAAAACAATCAGTACAATGACCAATCAGAAGGTAAGAAARAAGGTGGTT
TCATGAAAATCTTGTTACCACTTATAGCAGCCATTCTTATTCTAGGTGCAATAGCAATATTCGGTGGTATGGCTCTAAAT
AATCACAACGATAGTAAAAGTGATGACCAAAAAATAGCGAATCAAAGTAAGAAAGACTCAGATAAAAAAGATGGTGCGCA
ATCCGAAGATAACAAAGACAAAAAATCTGATAGTAACAAAGACAAAAAATCTGATTCTGATAAGAACGCAGATGATGACT
CTGATAATAGTTCCTCAAATCCTAACGCTACTTCAACTAATAATAACGATAATGTAGCCAATAATAACTCAAATTATACA
AACCAAAATCAACAAGATAATGCAAACCAAAATAGCAATAATCAACAGGCAACTCAAGGTCAACAATCACATACAGTATA
CGGTCAAGARAACTTATATCGTATCGCCATACAATATTATGGAGAAGGAACTCAAGCTAACGTAGATAAAATTARACGTG
CGAATGGATTAAGCAGTAATAATATTCATAATGGTCAAACATTAGTTATTCCTCAATAR

SEQ ID NO:57 polynucleotide sequence
ATGAARAATAAATTGATAGCAAAATCTTTATTAACAATAGCGGCAATTGGTATTACTACAACTACAATTGCGTCAACAGC
AGATGCGAGCGAAGGATACGGTCCAAGAGAAARGAAACCAGTGAGTATTAATCACAATATCGTAGAGTACAATGATGGTA
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CTTTTAAATATCAATCTAGACCAARATTTAACTCAACACCTAAATATATTAAATTCAAACATGACTATAATATTTTAGAA
TTTAACGATGGTACATTCGAATATGGTGCACGTCCACAATTTAATAAACCAGCAGCGAARACTGATGCAACTATTARAAA
AGAACAAAAATTGATTCAAGCTCAAAATCTTGTGAGAGAATTTGAAARAACACATACTGTCAGTGCACACAGARAAAGCAC
ARAAGGCAGTCAACTTAGTTTCGTTTGAATACAAAGTGAAGAARATGGTCTTACAAGAGCGAATTGATAATGTATTARAA

CAAGGATTAGTGAGATAA

SEQ ID NO:58 polynucleotide sequence

ATGAAAACACGTATAGTCAGCTCAGTAACAACAACACTATTGCTAGGTTCCATATTAATGAATCCTGTCGCTAATGCCGC
AGATTCTGATATTAATATTAAAACCGGTACTACAGATATTGGAAGCAATACTACAGTAARAACAGGTGATTTAGTCACTT
ATGATAAAGAARATGGCATGCACAAAAAAGTATTTTATAGT TTTATCGATGATAAAAATCACAATAAAANACTGCTAGTT
ATTAGAACGAAAGGTACCATTGCTGGTCAATATAGAGTTTATAGCGAAGAAGGTGCTAACAAAAGTGGTT TAGCCTGGCC
TTCAGCCTTTAAGGTACAGTTGCAACTACCTGATAATGAAGTAGCTCARATATCTGATTACTATCCAAGAAATTCGATTG
ATACAAAAGAGTATATGAGTACTTTAACTTATGGATTCAACGGTAATGT TACTGGTGATGATACAGGARANATTGACGGC
CTTATTGGTGCAAATGTTTCGATTGGTCATACACTGARATATGTTCAACCTGATTTCARAACAATTTTAGAGAGCCCAAC
TGATAAAARAGTAGGCTGGAAAGTGATATTTAACAATATGGTGAATCAAAATTGGGGACCATATGATAGAGATTCTTGGA
ACCCGGTATATGGCAATCAACTTTTCATGAAAACTAGAAATGGTTCTATGAAAGCAGCAGAGAACTTCCTTGATCCTAAC
AARGCAAGTTCTCTATTATCTTCAGGGTTTTCACCAGACTTCGCTACAGT TATTACTATGGATAGAAAAGCATCCAAACA
ACAAACAAATATAGATGTAATATACGAACGAGTTCGTGATGACTACCAATTGCATTGGACTTCAACAAATTGGAAAGGTA
CCAATACTAAAGATAAATGGACAGATCGTTCTTCAGAAAGATATAAAATCGATTGGGAARAAGAAGAAATGACAAATTAA

SEQ ID NO:59 polynucleotide sequence
ATACACATGAAAAATAAATATATCTCGAAGTTGCTAGT TGGGGCAGCAACAATTACT TTAGCTACAATGATTTCAAATGG
GGAAGCAAAAGCGAGTGAAAACACGCAACAAACTTCAACTAAGCACCAAACAACTCAAAACAACTACGTAACAGATCAAC
AAAAAGCTTTTTATCAAGTATTACATCTAAAAGGTATCACAGAAGAACAACGTAACCAATACATCAAAACATTACGCGAA
CACCCAGAACGTGCACAAGAAGTATTCTCTGAATCACTTAAAGACAGCAAGAACCCAGACCGACGTGTTGCACAACARAR
CGCTTTTTACAATGTTCTTAAAAATGATAACTTAACTGAACAAGAARAAAATAATTACATTGCACAAATTAAAGAAAACC
CTGATAGAAGCCAACAAGTTTGGGTAGAATCAGTACAATCTTCTAAAGCTAAAGAACGTCAAAATATTGAAAATGCGGAT
AAAGCAATTAAAGATTTCCAAGATAACAAAGCACCACACGATAAATCAGCAGCATATGAAGCTAACTCAARATTACCTAA
AGATTTACGCGATAAAAATAACCGCTTTGTAGAAAAAGTTTCAATTGARAAAGCAATCGTTCGTCATGATGAGCGTGTGA
AATCAGCAAATGATGCAATCTCARAATTAAATGAAARAGATTCAATTGAAAACAGACGTTTAGCACAACGTGAAGTTAAC
ARAGCACCTATGGATGTAARAGAGCATTTACAGAAACAATTAGACGCATTAGTAGCTCARAAAGATGCTGAARAGAAAGT
GGCGCCAAAAGTTGAGGCTCCTCAAATTCAATCACCACAAATTGARAAACCTARAGCAGAATCACCAAAAGTTGAAGTCC
CTCAATCTAAATTATTAGGTTACTACCAATCATTAARAGATTCATTTAACTATGGTTACAAGTATTTAACAGATACTTAT
AAAAGCTATAAAGAAAAATATGATACAGCAAAGTACTACTATAATACGTACTATAAATACAAAGGTGCGATTGATCAAAC
AGTATTAACAGTACTAGGTAGTGGTTCTAAATCTTACATCCAACCATTGAAAGTTGATGATAAARACGGCTACTTAGCTA
AATCATATGCACAAGTAAGAAACTATGTAACTGAGTCAATCAATACTGGTARAGTATTATATACTTTCTACCAAAACCCA
ACATTAGTAARAACAGCTATTAAAGCTCAAGAAACTGCATCATCAATCAAAAATACATTAAGTAATTTATTATCATTCTG
GAAATAA

SEQ ID NO:60 polynucleotide sequence
ATGACAAARCATTATTTAAACAGTAAGTATCAATCAGAACAACGTTCATCAGCTATGAAARAGATTACAATGGGTACAGC
ATCTATCATTTTAGGTTCCCTTGTATACATAGGCGCAGACAGCCAACAAGTCAATGCGGCAACAGAAGCTACGAACGCAA
CTAATAATCAAAGCACACAAGTTTCTCAAGCAACATCACAACCAATTAATTTCCAAGTGCAAAAAGATGGCTCTTCAGAG
AAGTCACACATGGATGACTATATGCAACACCCTGGTAAAGTAATTAAACAARATAATAAATATTATTTCCAAACCGTGTT
AAACAATGCATCATTCTGGAAAGAATACAAATTTTACAATGCAAACAATCAAGAATTAGCAACAACTGTTGTTAACGATA
ATAAAARAGCGGATACTAGAACAATCAATGTTGCAGTTGAACCTGGATATAAGAGCTTAACTACTAAAGTACATATTGTC
GTGCCACAAATTAATTACAATCATAGATATACTACGCATTTGGAATTTGAAAAAGCAATTCCTACATTAGCTGACGCAGE
AAAACCAAACAATGTTAAACCGGTTCAACCAAAACCAGCTCAACCTAAAACACCTACTGAGCAAACTAAACCAGTTCAAC
CTAAAGTTGAAAAAGTTAAACCTACTGTAACTACAACAAGCAAAGTTGAAGACAATCACTCTACTAAAGTTGTAAGTACT
GACACAACAAAAGATCAAACTAAAACACAAACTGCTCATACAGTTAARACAGCACAAACTGCTCAAGAACAAAATAAAGT
TCAAACACCTGTTAAAGATGTTGCAACAGCGAAATCTGAAAGCAACAATCAAGCTGTARGTGATAATAAATCACAACAAA
CTAACAAAGTTACAAAACATAACGAAACGCCTAAACAAGCATCTARAGCTAAAGAATTACCAAAAACTGGTTTAACTTCA
GTTGATAACTTTATTAGCACAGTTGCCTTCGCAACACTTGCCCTTTTAGGTTCATTATCTTTATTACTTTTCAAAAGAAA
AGAATCTAAATAA

SEQ ID NO:61 polynucleotide sequence

ATGAACAAACAGCAAAAAGAATTTAAATCATTTTATTCAATTAGAAAGTCATCACTAGGCGTTGCATCTGTAGCGATTAG
TACACTTTTATTATTAATGTCAAATGGCGAAGCACAAGCAGCAGCTGAAGAAACAGGTGGTACAAATACAGAAGCACAAC
CAAAAACTGAAGCAGTTGCAAGTCCAACAACAACATCTGAAAAAGCTCCAGAAACTAAACCAGTAGCTAATGCTGTCTCA
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GTATCTAATAAAGAAGTTGAGGCCCCTACTTCTGAAACAAAAGAAGCTAAAGAAGTTAAAGAAGTTARAAGCCCCTAAGGA
AACAAAAGCAGTTAAACCAGCAGCAAAAGCCACTAACAATACATATCCTATTTTGAATCAGGAACTTAGAGAAGCGATTA
AAAACCCTGCAATAAAAGATAAAGATCATAGCGCACCAAACTCTCGTCCAATTGATTTTGAAATGAARRAAGAABRATGGT
GAGCAACAATTTTATCATTATGCCAGCTCTGTTAARCCTGCTAGAGTTATTTTCACTGATTCAAAACCAGAAATTGAATT
AGGATTACAATCAGGTCAATTTTGGAGAAAATTTGAAGTTTATGAAGGTGACAAAAAGTTGCCAATTAAATTAGTATCAT
ACGATACTCGTTAAAGATTACGCTTACATTCGCTTCTCTGTTTCARATGGAACAAAAGCCGTTAAAATTGTAAGTTCAACT
CACTTCAATAACAAAGAAGARARATACGATTACACATTAATGGAATTCGCACAACCAATTTATAACAGTGCAGATAAATT
CAAAACTGAAGAAGATTATAARGCTGAAAAATTATTAGCGCCATATAAARAAGCGAARACACTAGAAAGACAAGTTTATG
AATTAAATAAAATTCAAGATAAACTTCCTGAARAATTAAAGGCTGAGTACAAGAAGAAATTAGAGGATACAAAGAAAGCT
TTAGATGAGCAAGTGAAATCAGCTATTACTGAATTCCARAATGTACAACCAARCARATGAAAARATGACTGATTTACAAGA
TACAAAATATGTTGTTTATGAAAGTGTTGAGAATAACGAATC TATGATGGATACTTTTGTTAAACACCCTATTARAACAG
GTATGCTTAACGGCARARAATATATGGTCATGGAAACTACTAATGACGATTACTGGAAAGATTTCATGGTTGAAGGTCAA
CGTGTTAGAACTATAAGCAAAGATGCTAARAATAATACTAGAACAATTATTTTCCCATATGTTGAAGGTAARACTCTATA
TGATGCTATCGTTARAGTTCACGTAAAARACGATTGATTATGATGGACAATACCATGTCAGAATCGTTGATAAAGAAGCAT
TTACAAAAGCCAATACCGATAAATCTAACAAAAAAGAACAACAAGATAACTCAGCTAAGAAGGAAGCTACTCCAGCTACG
CCTAGCAAACCAACACCATCACCTGTTGAAAARAGAATCACAAAAACAAGACAGCCAAAARGATGACAATAAACAATTACC
AAGTGTTGAAAAAGARAATGACGCATCTAGTGAGTCAGGTAAAGACAARAACGCCTGCTACARAACCAACTARAGGTGAAG
TAGAATCAAGTAGTACARCTCCAACTAAGGTAGTATCTACGACTCAAAATGTTGCAAAACCAACAACTGCTTCATCAAAA
ACAACAAAAGATGTTGTTCAAACTTCAGCAGGTTCTAGCGAARGCAAAAGATAGTGCTCCATTACARAAAGCARACATTAA
AAACACAAATGATGGACACACTCAAAGCCAAAACAATAAAAATACACAAGAARATAAAGCAAARTCATTACCACAAACTG
GTGAAGAATCAAATAARAGATATGACATTACCATTAATGGCATTACTAGCTTTAAGTAGCATCGTTGCATTCGTATTACCT
AGAAAACGTAAAAACTAA

SEQ ID NO:62 polynucleotide sequence
ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAAATAGAAAAGGCATGATACCAAATCGATTAAACAAATTTTCGATAAGAAAGTATTC
TGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATTTTTGGGTTAAGTGGTCATGAAGCTAAAGCGGCAGAACATA
CGAATGGAGAATTAAATCAATCAAAAAATGAAACGACAGCCCCAAGTGAGAATAAAACAACTGAAAAAGTTGATAGTCGT
CAACTAAAAGACAATACGCAAACTGCAACTGCAGATCAGCCTAARGTGACAATGAGTGATAGTGCAACAGTTAAAGAAAC
TAGTAGTAACATGCAATCACCACAAAACGCTACAGCTAGTCAATCTACTACACARACTAGCAATGTAACAACARATGATA
AATCATCAACTACATATAGTAATGAAACTGATAAAAGTAATTTAACACAAGCAARAAACGTTTCAACTACACCTAAAACA
ACGACTATTAAACAAAGAGCTTTAAATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAACAAGGAACAAATATTAATGA
TAAAGTACATTTTACGAACATTGATATTGCGATTGATAAAGGACATGTTARTAAAACAACAGGAAATACTGAATTTTGGG
CAACTTCAAGTGATGTTTTAAAATTAAAAGCGAATTACACAATCGATGATTCTGTTAAAGAGGGCGATACATTTACTTTT
ARATATGGTCAATATTTCCGTCCAGGTTCTGTAAGATTACCTTCACAAACTCAAAATTTATATAATGCCCAAGGTAATAT
TATTGCAAAAGGTATTTACGATAGTAAAACAAATACAACAACGTATACTTTTACGAATTATGTAGATCAATACACAAATG
TTAGCGGTAGCTTTGAACAAGTCGCATTTGCGAAACGTGAAAATGCAACAACTGATAAARACTGCTTATAAAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGTAAAGATGTCATTGTCGATTATGGTAATCAAAAAGGTCAACAACTTATTTCGAGTAC
AAATTATATTAATAATGAAGATTTGTCACGTAATATGACTGTTTATGTAAATCAACCTAAAAAGACCTATACAARAGAAA
CATTTGTAACAAATTTAACTGGTTATARATTTAATCCAGATGCTAAAAACTTCARAATTTACGAAGTGACAGATCAAAAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCAGATACTTCAAAACTTAAAGATGTTACTGGTCAATTCGATGTTATTTATAGTAATGA
TAATAAGACGGCGACAGTAGATTTATTGAATGGTCAATCTAGTAGTGATAAACAGTACATCATTCAACAAGTTGCTTATC
CAGATAATAGTTCAACAGATAATGGGAAAATTGATTATACTTTAGAAACACAAAATGGAARARGTAGTTGGTCARACAGT
TATTCAAATGTGAATGGC TCATCAACTGCAAATGGCGACCAAAAGAAATATAATCTAGGTGACTATGTATGGGAAGATAC
AAATAAAGATGGTAAACAAGATGCCAATGAAAAAGGGATTAARGGTGTTTATGTCATTCTTAAAGATAGTAACGGTAAAG
AATTAGATCGTACGACAACAGATGAAAATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTAAGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCAAATGCAGGTACAGATGATGCTGTAGATTCTGATGGACTAACTACAAC
AGGTGTCATTAAAGACGCTGACAACATGACATTAGATAGTGGATTCTACARAACACCAARATATAGTTTAGGTGATTATG
TTTGGTACGACAGTAATAAAGATGGTAAACAAGATTCGACTGAAAAAGGAATTAAAGGTGTTAAAGTTACTTTGCAAAAC
GAAAAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGAAAATGGTAAATACCGCTTTGATAATTTAGATAGTGGTAAATA
CAAAGTTATCTTTGAAAAGCCTGCTGGTTTAACTCAAACAGGTACAMATACAACTGAAGATGATAAAGATGCCGATGGTG
GCGAAGTTGATGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCACACTTGATAATGGCTACTACGAAGAAGAAACATCAGATAGT
GACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGTGATTCAGATTCGGACAGCGACTCAGATTCAGACAGCGAAT
CAGATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGC
GACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAACGACTCAGA
TTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATA
GCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTAAACATACTCCGACTAAACCAATGAGTACGGTTAA
AGATCAGCATAAAACAGCTAAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAATAATAATTCAAATAATGGCACATTATTCGGTG
GATTATTCGCGGCATTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTAAARAACAAAATAAATAA
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SEQ ID NO:63 polynucleotide sequence
ATGAATATGAAGAAAAAAGAAAAACACGCAATTCGGARARAATCGATTGGCGTGGCTTCAGTGCTTGTAGGTACGTTAAT
CGGTTTTGGACTACTCAGCAGTAAAGAAGCAGATGCAAGTGAAAATAGTGTTACGCAATCTGATAGCGCAAGTAACGARA
GCAARAGTAATGATTCAAGTAGCGTTAGTGCTGCACCTAAAACAGACGACACARACGTGAGTGATACTAAAACATCGTCA
AACACTAATAATGGCGAAACGAGTGTGGCGCARAATCCAGCACAACAGGAAACGACACAATCATCATCAACAAATGCAAC
TACGGAAGAAACGCCGGTAACTGGTGAAGCTACTACTACGACAACGAATCAAGCTAATACACCGGCAACAACTCAATCAA
GCAATACARATGCGGAGGAATTAGTGAATCAAACAAGTAATGARACGACTTCTAATGATACTAATACAGTATCATCTGTA
AATTCACCTCAARATTCTACAAATGCGGAAAATGTTTCAACAACGCAAGATACTTCAACTGAAGCAACACCTTCAAACAA
TGAATCAGCTCCACAGAATACAGATGCAAGTAATAAAGATGTAGTTAGTCAAGCGGTTAATCCAAGTACGCCTAGAATGA
GAGCATTTAGT TTAGCGGCAGTAGCTGCAGATGCACCGGCAGCTGGCACAGATATTACGAATCAGT TGACAGATGTGARA
GTTACTATTGACTCTGGTACGACTGTGTATCCGCACCAAGCAGGTTATGTCAAACTGAATTATGGTTTTTCAGTGCCTAA
TTCTGCTGTTAAAGGTGACACATTCAAAATAACTGTACCTAAAGAATTAAACTTAAATGGTGTAACTTCAACTGCTARAG
TGCCACCAATTATGGCTGGAGATCAAGTATTGGCARATGGTGTAATCGATAGTGATGGTAATGTTATTTATACATTTACA
GACTATGTTGATAATAAAGAAAATGTAACAGCTAATATTACTATGCCAGCTTATATTGACCCTGAAAATGTTACAAAGAC
AGGTAATGTGACATTGACAACTGGCATAGGAACCAATACTGCTAGTAAGACAGTATTAATCGACTATGAGAAATATGGAC
AATTCCATAATTTATCAATTAAAGGTACGATTGATCAAATCGATARAACAAATAATACGTATCGCCAAACAATTTATGTC
AATCCAAGCGGAGATAACGTTGTGTTACCTGCCTTAACAGGTAATTTAATTCCTAATACAAAGAGTAATGCGTTAATAGA
TGCAARAAAACACTGATATTAAAGTTTATAGAGTCGATAATGCTAATGATTTATCTGAAAGT TATTATGTGAATCCTAGCG
ATTTTGAAGATGTAACTAATCAAGTTAGAATTTCATTTCCARATGCTAATCAATACAAAGTAGAATTTCCTACGGACGAT
GACCAAATTACAACACCGTATATTGTAGTTGTTAATGGCCATATTGATCCTGCTAGTACAGGTGATTTAGCACTACGTTC
GACATTTTATGGTTATGATTCTAARTTTTATATGGAGATCTATGTCATGGGACAACGAAGTAGCATTTAATAACGGATCAG
GTTCTGGTGACGGTATCGATAAACCAGTTGTTCCTGAACAACCTGATGAGCCTGGTGAAATTGAACCAATTCCAGAGGAT
TCAGATTCTGACCCAGGTTCAGATTCTGGCAGCCATTCTAATTCAGATAGCGGTTCAGATTCTGGCAGTGATTCTACATC
AGATAGTGGTTCAGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGACTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCAAGTG
ATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGACTCAGCAAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGAT
TCAGCAAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGTGATTCCGACTCAGCGAG
CGATTCAGACTCAGATAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCCGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCTG
ACTCAGACAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGATTCCGAT
AGCGATTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTC
AGATTCCGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGATTCCGATAGTGACTCGGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAG
ATAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGCGAT
TCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGACAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGATAGCGATTCGGATTC
AGCGAGTGATTCAGACTCAGGTAGTGACTCCGATTCATCAAGTGATTCAGATTCCGATTCARCGAGTGACACAGGATCAG
ACAACGACTCAGACAGTGATTCAAATAGCGATTCCGAGTCAGGTTCTAACAATAATGTAGTTCCGCCTAATTCACCTAAA
AATGGTACTAATGCTTCTAATAAAAATGAGGCTAAAGATAGTAAAGAACCATTACCAGATACAGGTTCTGAAGATGAAGC
GAATACGTCACTAATTTGGGGATTATTAGCATCATTAGGTTCATTACTACTTTTCAGAAGAAAAAARCAAAATAAAGATA
AGAAATAR

SEQ ID NO:64 polynucleotide sequence

GTGAAAAACAATCTTAGGTACGGCATTAGAAAACATAAATTGGGAGCAGCATCAGTATTCTTAGGAACAATGATCGTTGT
TGGGATGGGACAAGATAAAGAAGCTGCAGCATCAGAACAAAAGACAACTACAGTAGAAGAAAATGCGAATTCAGCTACTG
ATAATAAAACAAGTGAAACACAAACAACTGCTACTAACGTTAATCATATAGAAGAAACTCAATCATATAACGCAACAGTA
ACAGAACAACCGTCAAACGCAACACAAGTAACAACTGAAGAAGCACCAAAAGCAGTACAAGCACCACAAACTGCACAACC
AGCAAATGTAGAAACAGTTAAAGAAGAAGAGAAACCTCAAGTTAAGGAAACGACACAACCTCAAGACAATAGCGGARATC
AAAGACAAGTAGATTTAACACCTAAAAAGGTTACACAAAATCAAGGGACAGAAACACAAGTTGAAGTGGCACAGCCAAGA
ACGGCATCAGAAAGTAAGCCACGTGTGACAAGATCAGCAGATGTAGCGGAAGCTAAGGAAGCTAGTGACGTTTCAGAAGT
TAAAGGCACAGATGTTACAAGTAAAGTTACAGTAGAAAGTGGTTCTATTGAGGCACCTCAAGGARATARAGTAGAGCCAC
ATGCTGGTCAACGTGTCGTATTGAAATACAAATTGAAATTCGCAGATGGATTARAAAGAGGAGATTATTTTGATTTTACA
TTATCAAATAATGTAAATACTTATGGGGTTTCAACAGCTAGAAAGGTACCAGAGATTAAARATGGCTCAGTTGTAATGGC
TACAGGTGAGATCTTAGGGAATGGTAACATAAGATATACATTTACTAACGARATTGAACACAAGGTAGAGGTAACAGCTA
ATTTAGAAATCAACTTATTTATTGACCCTAAAACTGTACAARGCAATGGAGAACAAAAGATTACTTCTAAATTAAATGGT
GAAGAAACAGAAAAAACAATACCAGTTGTTTATAATCCAGGTGTTAGCAATAGTTATACAAATGTAAATGGATCAATTGA
AACATTTAATAAAGAATCTAATAAATTTACACATATAGCTTATATTAAGCCAATGAATGGAAACCAGTCARACACTGTAT
CAGTAACAGGGACGTTGACTGAAGGTAGTAATTTAGCTGGTGGACAACCTACTGTTAAAGTATATGAATATCTAGGGAAA
AAAGATGAATTGCCACAAAGTGTTTATGCAAATACATCAGATACTAACAAATTCAAAGATGTAACAAAGGAAATGAATGG
AAAATTGAGTGTGCAAGACAATGGTAGTTACTCATTGAATT TAGATAAGT TGGATARAACGTATGTCATTCATTATACAG
GTGAATATTTGCAAGGGTCAGATCAGGTTAATTTTAGAACTGAATTATATGGGTATCCAGAACGAGCATATAAATCTTAC
TATGTTTATGGGGGATATCGTTTAACT TGGGATAATGGTTTAGTTT TATATAGCAATAAAGCTGACGGCAATGGTARARA
TGGACAAATTATTCAAGATAATGATTTTGAATATAAAGAAGATACTGCAAAAGGAACTATGAGCGGGCAGTACGATGCCA
AGCAAATTATTGAAACAGAAGAAAATCAAGACAATACACCGCTTGACATTGATTACCACACAGCTATAGATGGTGAGGGT
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GGTTATGTTGATGGGTATATTGAMACAATAGAAGAAACGGATTCATCAGCTATTGATATCGATTACCATACTGCTGTGGA
TAGTGAAGTGGGTCACGTTGGAGGATACACTGAGTCCTCTGAGGAATCARATCCAATTGACTTTGAAGAATCGACACATG
AAAATTCAAAACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGAAGAGGATACAAATCCAGCGTGCGTGGCCAAGTAACAACTGAGTCT
AACTTAGTTGAATTTGACGAAGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAACAATTGAAGATAC
GAAAGAATATACGACTGAAAGTAATCTGATTGAACTAGTAGATGAACTACCTGAAGAACATGGTCAAGCACAAGGACCAA
TCGAGGAAATTACTGAAAACAATCATCATATTTCTCATTCTGGTTTAGGAACTGAAAATGGTCACGGTAATTATGGCGTG
ATTGAAGAAATCGAAGAARATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTACGAAGGTGGCCARAATAGCGGTAACCA
GTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGACAAACCTAAATATGAACAAGGTGGCAATATCGTAGATATCGATTTCGACAGTG
TACCTCARATTCATGGTCAAAATAAAGGTGACCAGTCATTCGAAGAAGATACAGAGAAAGACAAGCCTARATATGAACAT
GGCGGTAATATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACARATTCATGGATTCAATAAGCATAATGARATTATTGAAGA
AGATACAAACARAGATAAACCTAATTATCAATTCGGTGGACACAATAGTGTTGACTTTGAAGAAGATACACTTCCAAARG
TAAGCGGCCAAAATGAAGGTCAACAAACGATTGAAGAAGATACAACGCCGCCAACGCCACCGACACCAGAAGTACCGAGT
GAGCCGGAAACACCAATGCCACCGACACCAGAAGTACCGAGTGAGCCGGARACACCAACGCCACCAACACCAGAGGTACC
AAGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCGACTCCGGAAGTACCAAGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCGACACCAGAAG
TGCCGAGTGAGCCAGAAACACCAACACCGCCAACACCAGAGGTACCAGCTGAACCTGGTARACCAGTACCACCCGCAAAR
GAAGAACCTAAAAAGCCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTAAAGTAGTAACACCTGTTATTGAAATCAATGAAAAGGTTAA
AGCAGTGGCACCAACTAARAAAGCACAATCTAAGAAATCTGAACTACCTGAAACAGGTGGAGAAGAATCAACAAACARAG
GTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGGTTTAGCATTATTACGCAGAAATAAAAAGAATAACAAAGCATAA

SEQ ID NO:65 polynucleotide sequence
TTGAAAAAAAGAATTGATTATTTGTCGAATAAGCAGAATAAGTATTCGATTAGACGTTTTACAGTAGGTACCACATCAGT
AATAGTAGGGGCAACTATACTATTTGGGATAGGCAATCATCAAGCACAAGCT TCAGAACAATCGAACGATACAACGCAAT
CTTCGAAAAATAATGCAAGTGCAGATTCCGAAAARAACARTATGATAGAAACACCTCAATTAAATACAACGGCTAATGAT
ACATCTGATATTAGTGCAAACACAAACAGTGCGAATGTAGATAGCACAACAAAACCAATGTCTACACAAACGAGCAATAC
CACTACAACAGAGCCAGCTTCAACAAATGAAACACCTCAACCGACGGCAATTARAAATCAAGCAACTGCTGCAARRATGC
ARGATCAAACTGTTCCTCAAGAAGCAAATTCTCAAGTAGATAATARAACAACGAATGATGCTAATAGCATAGCAACAAAC
AGTGAGCTTAAAAATTCTCAARACATTAGATTTACCACAATCATCACCACAAACGATTTCCAATGCGCAAGGAACTAGTAA
ACCAAGTGTTAGAACGAGAGCTGTACGTAGTTTAGCTGTTGCTGAACCGGTAGTARATGCTGCTGATGCTAAAGGTACAA
ATGTAAATGATAAAGTTACGGCAAGTAATTTCAAGTTAGAAAAGACTACATTTGACCCTAATCAAAGTGGTAACACATTT
ATGGCGGCAAATTTTACAGTGACAGATAAAGTGAAATCAGGGGATTATTTTACAGCGAAGTTACCAGATAGTTTAACTGG
TAATGGAGACGTGGATTATTCTAATTCAAATAATACGATGCCAATTGCAGACATTAARAGTACGAATGGCGATGTTGTAG
CTAAAGCAACATATGATATCTTGACTAAGACGTATACATTTGTCTTTACAGATTATGTAAATAATAAAGAAAATATTAAC
GGACAATTTTCATTACCTTTATTTACAGACCGAGCAAAGGCACCTAAATCAGGAACATATGATGCCGAATATTAATATTGC
GGATGAAATGTTTAATAATARAATTACTTATAACTATAGTTCGCCAATTGCAGGAATTGATAAACCAAATGGCGCGAACA
TTTCTTCTCAAATTATTGGTGTAGATACAGCTTCAGGTCAAAACACATACAAGCAAACAGTATTTGTTAACCCTAAGCAA
CGAGTTTTAGGTAATACGTGGGTGTATATTAAAGGCTACCAAGATAAAATCGAAGARAGTAGCGGTAAAGTAAGTGCTAC
AGATACAAAACTGAGAATTTTTGAAGTGAATGATACATCTAAATTATCAGATAGCTACTATGCAGATCCAAATGACTCTA
ACCTTAAAGAAGTAACAGACCAATTTARARATAGAATCTATTATGAGCATCCAAATGTAGCTAGTATTAAATTTGGTGAT
ATTACTAAAACATATGTAGTATTAGTAGAAGGGCATTACGACAATACAGGTAAGAACTTAAAAACTCAGGTTATTCAAGA
AAATGTTGATCCTGTAACAAATAGAGACTACAGTATTTTCGGTTGGAATAATGAGAATGTTGTACGTTATGGTGGTGGAA
GTGCTGATGGTGATTCAGCAGTAAATCCGAAAGACCCAACTCCAGGGCCGCCGGTTGACCCAGAACCAAGTCCAGACCCA
GRACCAGAACCAACGCCAGATCCAGAACCAAGTCCAGACCCAGAACCGGAACCAAGCCCAGACCCGGATCCGGATTCGGA
TTCAGACAGTGACTCAGGCTCAGACAGCGACTCAGGTTCAGATAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACA
GTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGA
TAGCGACTCAGAATCAGATAGTGAGTCAGATTCAGACAGTGACTCGGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATT
CAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGACAGCGACTCAGACTCA
GATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGCGA
CTCAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAGCGATTCAGATT
CAGACAGCGACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCGGATAGCGACTCGGATTCAGATAGT
GACTCCGATTCAAGAGTTACACCACCAAATAATGAACAGAAAGCACCATCAAATCCTAAAGGTGAAGTAAACCATTCTAA
TAAGGTATCAAAACAACACARAACTGATGCTTTACCAGAARACAGGAGATAAGAGCGAAAACACAAATGCAACTTTATTTG
GTGCAATGATGGCATTATTAGGATCATTACTATTGTTTAGAAAACGCAAGCAAGATCATAAAGAAARAGCGTAA

SEQ ID NO:66 polynucleotide sequence

ATGAAAAAGCAAATAATTTCGCTAGGCGCATTAGCAGTTGCATCTAGCTTATTTACATGGGATAACAAAGCAGATGCGAT
AGTAACAAAGGATTATAGTAAAGAATCAAGAGTGAATGAGAAAAGTAAAAAGGGAGCTACTGTTTCAGATTATTACTATT
GGAAAATAATTGATAGTTTAGAGGCACAATTTACTGGAGCAATAGACTTATTGGARGATTATAAATATGGAGATCCTATC
TATAAAGAAGCGAAAGATAGATTGATGACAAGAGTATTAGGAGAAGACCAGTATTTATTAAAGAAARAGATTGATGAATA
TGAGCTTTATAAAAAGTGGTATAAAAGTTCAAATAAGAACACTAATATGCTTACTTTCCATAAATATAATCTTTACAATT
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TAACAATGAATGAATATAACGATATTTTTAACTCTTTGAAAGATGCAGTTTATCAATTTAATARAGAAGTTARAAGAAATA
GAGCATAARAATGTTGACTTGAAGCAGTTTGATAAAGATGGAGAAGACAAGGCAACTAAAGAAGTTTATGACCTTGTTTC
TGAAATTGATACATTAGTTGTAACTTATTATGCTGATAAGGATTATGGGGAGCATGCGAAAGAGTTACGAGCARAACTGG
ACTTAATCCTTGGAGATACAGACAATCCACATAAAATTACAAATGAGCGTATAAAAAAAGAAATGATCGATGACTTAAAT
TCAATTATAGATGATTTCTTTATGGAGACTAAACAAAATAGACCGAATTCTATAACAARATATGATCCAACAAAACACAA
TTTTAAAGAGAAGAGTGAAAATAAACCTAATTTTGATARAATTAGTTGAAGAAACAAAAAAAGCAGTTAAAGAAGCAGACG
AATCTTGGAAAAATAAAACTGTCAAAAAATACGAGGAAACTGTAACAARATCTCCTGTTGTAARAGAAGAGAAGAAAGTT
GAAGAACCTCAATTACCTAAAGTTGGAAACCAGCAAGAGGTTARAACTACGGCTGGTAAAGCTGAAGAAACAACACAACT
AGTGGCACAGCCATTAGTAAAAATTCCACAAGAAACAATCTATGGTGAAACTGTARAAGGTCCAGAATATCCAACGATGG
AAAATAARACGTTACAAGGTGAAATCGTTCAAGGTCCCGATTTTCTAACAATGGAACAARACAGACCATCTTTAAGCGAT
AATTATACTCAACCGACGACACCGAACCCTATTTTAGAAGGTCTTGAAGGTAGCTCATCTAAACTTGAAATAAALRCCACA
AGGTACTGAATCAACGTTGAAAGGTATTCAAGGAGAATCAAGTGATATTGAAGTTAAACCTCAAGCAACTGAAACAACAG
AAGCTTCTCAATATGGTCCGAGACCGCAATTTAACAAAACACCTAAGTATGTGAAATATAGAGATGCTGGTACAGGTATC
CGTGAATACAACGATGGAACATTTGGATATGAAGCGAGACCAAGATTCAACAAGCCAAGTGAAACAAATGCATACAACGT
RAACGACAAATCAAGATGGCACAGTATCATACGGAGCTCGCCCAACACAAAACAAGCCAAGTGAAACAAACGCATATAACG
TAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATACGGTGCTCGCCCAACACAAAAAAAGCCAAGCAAAACAAATGCATACAAC
GTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACAAAARAAGCCAAGCAAAACAAATGCATATAA
CGTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATACGGAGCTCGCCCGACATACAAGAAGCCAAGCGAAACAAATGCATACA
ACGTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACAAARAAAGCCARGCGAANCAAACGCATAT
ARCGTAACAACACATGCAGATGGTACTGCGACATATGGGCCTAGAGTAACARAATAA

SEQ ID NO:77 polynucleotide sequence
GTGAAAAGCAATCTTAGATACGGCATAAGAAAACACAAATTGGGAGCGGCCTCAGTAT TCTTAGGAACAATGATCGTTGT
TGGAATGGGACAAGAAAAAGAAGCTGCAGCATCGGAACAAAACAATACTACAGTAGAGGAAAGTGGGAGTTCAGCTACTG
AAAGTAARGCAAGCGAAACACAAACAACTACAAATAACGTTAATACAATAGATGAAACACAATCATACAGCGCGACATCA
ACTGAGCAACCATCAARATCAACTCAAGTAACAACAGAAGAAGCACCAACAACTGTGCAAGCACCAAAAGTAGAAACCGA
AATGAAATCACAAGAAGATTTACCATCAGAAAAAGTTGCTGATAAGGAAACTACAGGAACTCAAGTTGACATAGCTCAAC
CARGTAACGTCTCAGAAATTAAACCAAGAATGAAAAGATCAGCTGACGTTACAGCAGT TTCAGAGARAGAAGTAGCGGAA
GAAGCTAAAGCGACAGGTACAGATGTAACAAATAAAGTGGAAGTTACTGAAAGCTCTTTAGAAGGACATAATAAAGATTC
GAATATTGTTAATCCGCATAATGCTCAAAGAGTAACTTTAAAATACAAATGGAAATTTGGAGAAGGAATTAAGGCAGGAG
ATTATTTTGATTTCACATTAAGTGATAATGTTGAAACACATGGTATATCAACACTGCGTAAAGT TCCGGAGATAAAAAGT
TCAACAGAAGATAAAGT TATGGCAAATGGTCAAGTTATAAATGAACGTACAATTCGCTATACATTTACTGATTATATAAA
TAACAAARAAGATTTAACTGCTGAATTAAACTTAAACCTATTCATTGACCCAACAACAGTGACAAAGCAAGGGAGTCAAA
AAGTTGAAGTAACACTAGGTCAAAATAAAGTCTCAAAAGAATTTGATATCAAATATTTAGACGGCGTTAAAGATAGAATG
GGTGTTACTGTTAATGGTCGTATTGATACTTTGAATAAAGAAGAGGGTAAAT TTAGCCATTTTGCATATGTGAAGCCTAR
CAACCAGTCGTTAACTTCTGTCACAGTAACTGGTCAAGTAACATCTGGATATAAACARAGTGCTAATAATCCAACAGTCA
AAGTATATAAACACATTGGTTCAGATGAATTAGCTGAAAGTGTTTATGCAAAGCTTGATGATACCAGTAAATTTGARGAT
GTGACTGAAAAAGTAAATCTATCTTACACAAGTAATGGTGGGTACACATTGAACCTTGGCGATTTAGATAATTCGAAAGA
CTATGTAATTAAATATGAAGGTGAATATGATCAAAATGCTAAGGATCTAAATTTCCGAACACATCTTTCAGGATATCATA
AATACTACCCATACTATCCTTATTACCCGTATTATCCAGTTCAATTAACT TGGAACAACGETGTTGCATTTTACTCTAAT
AATGCTAAAGGCGATGGTAARGATAAACCAAATGATCCTATCATTGAGAAGAGTGAACCAATTGATTTAGACATTAAATC
AGAGCCACCAGTGGAGAAGCATGAATTGACTGGTACAATCGAAGAAAGTAACGATTCTAAGCCAATTGAT TTTGAATATC
ATACAGCTGTTGAAGGTGCAGAAGGTCATGCAGAAGGTAT TATTGAAACTGAAGAAGATTCTATTCATGTGGATTTTGAA
GAATCTACACATGAAAATTCAAAACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGAAGAGGATACAAACCCAGGTGGTCGCCAAGT
AACAACTGAGTCTAACTTAGTTGAATTTGACGAAGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAA
CAGTTGAAGATACGAAAGAATATACAACTGAAAGTAATCTGATTGAAT TAGTGGATCARTTACCTGAAGAACATGGTCAA
GCACAAGGGCCAATCGAGGAAATTACTGAAAACAATCATCATATTTCTCATTCTGGTTTAGGAACTGAAAATGGTCACGE
TAATTATGGCGTGATTGATGAAATCGAAGAAAATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTATGAAGGTGGCCAAA
ATAGCGCTAATCAGTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGATAAACCTAAATATGAACAAGGTGGTAATATCGTAGATATC
GATTTCGACAGTGTACCTCAAATTCATGGTCARAATAATGGTAACCAGTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGACAAGCC
TAAGTATGAACAAGGTGGTAACATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACARATTCATGGATTCAATAAGCATAATG
AARTTATTGAAGAAGATACAAACAAAGATAAACCTAATTATCAATTTGGTGGACACAACAGTGTTGATTTTGARGAAGAT
ACACTTCCAAAAGTAAGTGGTCAAAATGAAGGTCAACAAACGATTGAAGAAGATACAACGCCGCCAACACCGCCAACACT
AGAGGTACCAAGTGAGCCGGARACACCAACACCACCAACACCAGAAGTACCGAGTGAGCCAGGCGAACCAACGCCACCAA
AACCGGAAGTACCAAGTGAGCCGGARACACCAGTACCACCAACACCAGAGGTACCATCTGAACCTGGTAAACCAGTACCA
CCTGCTAAAGAAGAACCTARAAAACCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTARGGTAGTAACACCTGTTATTGAAATCAATGA
ARAGGTTAAAGCAGTGGCACCAACTAAACAAAAACAATCTAAGAAATCTGAACTACCTGAAACAGGTGGAGAAGAATCAA
CARACAAAGGTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGCTTTAGTATTATTACGCAGAAATAAAAAGAATAACAAA
GCATAA
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SEQ ID NO:78 polynucleotide sequence
ATGAAATTTAAGTCATTGATTACAACAACATTAGCATTAGGCGTTATAGCATCAACAGGAGCAAACTTTAATACTAACGA
AGCATCTGCCGCAGCTAAGCCATTAGATAAATCATCAAGTACATTACACCATGGACATTCTAACATCCAGATTCCATATA
CAATTACTGTGAACGGTACAAGCCAAAACATTTTATCAAGCTTAACATTTAATAAGAATCAAAATATTAGTTATAAAGAT
ATAGAGAATAAAGTTAAATCAGTTTTATACTTTAATAGAGGTATTAGTGATATCGATTTAAGACTTTCARAGCAAGCGGA
ATATACGGTTCATTTTAAAAATGGAACAAAAAGAGTTATCGATTTGAAATCAGGTATCTACACAGCTGACTTAATCAATA
CAAGTGACATTAAAGCTATCAGTGTTAACGTAGATACTAAAAAGCAACCTAAAGATAAAGCTAAAGCAAATGTTCAAGTG
CCATATACAATCACAGTGAACGGCACAAGCCAAAACATTTTATCAAACCTAACATTTAATAAAAATCARAATATTAGTTA
CAAAGATTTAGAGGGTAAAGTTAAATCAGTTTTAGAATCAAATAGAGGTATTACTGATGTTGATTTAAGACTTTCGAAGC
ARGCGAAATATACAGTTAATTTTAAAAATGGAACGAAGARAGTTATCGATTTGAAATCAGGTATTTACACAGCGAATTTA
ATCAATTCAAGTGATATTAAAAGTATCAATATTAACGTAGATACAAAARAACATATCGAAAATAAAGCTAAAAGAAACTA
TCAAGTTCCATATTCAATTAATCTAAATGGTACATCTACAAACATTTTATCGAATCTTTCATTTTCARATARACCTTGGA
CAAATTACAARAATTTAACTAGTCAAATAARATCAGTACTGAAGCATGATAGAGCTATTAGTGAACAAGATTTARAATAT
GCTAAGAAAGCTTATTATACTGTTTATTTTAAAAATGGTGGTAAAAGAATCTTACAGT TARATTCAAAARATTACACAGC
AAACTTAGTTCATGCGAAAGATGTTAAGAGAATTGARATTACTGTTAARACAGGAACTARAGCGAAAGCAGACAGATATG
TACCATACACAATTGCAGTAAATGGCACATCAACACCAATTTTATCAARACTARAAATTTCGAATAAACAATTAATTAGT
TACAAATATTTAAACGACAAAGTGAAATCTGTATTAAAAAGTGAAAGAGGTATCAGTGATCTTGACTTARAATTTGCGAR
ACAAGCAAAATATACAGTATATTTCAAAAATGGAAAGAAACAAGTAGTGAATTTAAAATCAGACATCTTTACACCTAATT
TATTTAGTGCCAAAGATATTAAAAAGATTGATATTGATGTAAAACAATACACTAAATCAAAAAAARARATAAATAAATCT
AATAATGTGAAATTCCCAGTAACAATAAATAAATTTGAAAACATAGTTTCAAATGAATTTGTGTTCTATAATGCAAGCAA
AATTACAATTAATGATTTAAGTATARAACTTAAATCAGCAATGGCAAATGATCAAGGGATAACTAAACATGACATAGGAC
TTGCTGAACGCGCAGTGTATAAAGTGTATTTTAAAAATGGTTCGTCARAATATGTAGACTTAAAAACTGAGTATARAGAT
GAAAGAGTATTTAAAGCAACTGACATTAAAAAGGTAGATATTGAACTTAAATTCTAA

SEQ ID NO:79 polynucleotide sequence

ATGAACAAACATCACCCAAAATTAAGGTCTTTCTATTCTATTAGAAAATCAACTCTAGGC
GTTGCATCGGTCATTGTCAGTACACTATTTTTAATTACTTCTCAACATCAAGCACARGCA
GCAGAAAATACAAATACTTCAGATAAARTCTCGGARAATCAAAATAATAATGCAACTACA
ACTCAGCCACCTAAGGATACAAATCAAACACAACCTGCTACGCAACCAGCARACACTGCG
ARAAACTATCCTGCAGCGGATGAATCACTTAAAGATGCAATTAAAGATCCTGCATTAGAA
AATAAAGAACATGATATAGGTCCAAGAGAACAAGTCAATTTCCAGTTATTAGATAARAAC
AATGAAACGCAGTACTATCACTTTTTCAGCATCAAAGATCCAGCAGATGTGTATTACACT
AAAAAGAAAGCAGAAGTTGAATTAGACATCAATACTGCTTCAACATGGAAGAAGTTTGAA
GTCTATGAAAACAATCAAARATTGCCAGTGAGACTTGTATCATATAGTCCTGTACCAGAA
GACCATGCCTATATTCGATTCCCAGTTTCAGATGGCACACAAGAATTGAAAATTGTTTCT
TCGACTCAAATTGATGATGGAGAAGAAACAAATTATGATTATACTAAATTAGTATTTGCT
ARACCTATTTATAACGATCCTTCACTTGTAAAATCAGATACAAATGATGCAGTAGTAACG
AATGATCAATCAAGTTCAGTCGCAAGTARTCAAACAAACACGAATACATCTAATCAARAT
ATATCAACGATCAACAATGCTAATAATCAACCGCAGGCAACGACCAATATGAGTCAACCT
GCACAACCAAAATCGTCAACGAATGCAGATCAAGCGTCAAGCCAACCAGCTCATGAAACA
AATTCTAATGGTAATACTAACGATAAAACGAATGAGTCAAGTAATCAGTCGGATGTTAAT
CAACAGTATCCACCAGCAGATGAATCACTACAAGATGCAATTAAAAACCCGGCTATCATC
GATAAAGAACATACAGCTGATAATTGGCGACCAATTGATT TTCAAATGAAAAATGATARA
GGTGAAAGACAGTTCTATCATTATGCTAGTACTGTTGAACCAGCAACTGTCATTTTTACA
ARAACAGGACCAATAATTGAATTAGGTTTAAAGACAGCTTCAACATGGAAGAAATTTGAA
GTTTATGAAGGTGACAAAAAGTTACCAGTCGAATTAGTATCATATGATTCTGATAAAGAT
TATGCCTATATTCGTTTCCCAGTATCTAATGGTACGAGAGARGTTAAAATTGTGTCATCT
ATTGAATATGGTGAGAACATCCATGAAGACTATGATTATACGCTAATGGTCTTTGCACAG
CCTATTACTARTAACCCAGACGACTATGTGGATGAAGAAACATACAATTTACAAAAATTA
TTAGCTCCGTATCACAAAGCTAAAACGTTAGAAAGACAAGTTTATGAATTAGAAAAATTA
CAAGAGAAATTGCCAGAAAAATATAAGGCGGAATATAAAAAGAAATTAGATCAAACTAGA
GTAGAGTTAGCTGATCAAGTTARATCAGCAGTGACGGAATTTGAAAATGTTACACCTACA
AATGATCAATTAACAGATTTACAAGAAGCGCATTTTGTTGTTTTTGAAAGTGAAGAAAAT
AGTGAGTCAGTTATGGACGGCTTTGTTGAACATCCATTCTATACAGCAACTTTAAATGGT
CAAAAATATGTAGTGATGAARACAAAGGATGACAGTTACTGGAARGATTTAATTGTAGAA
GGTAAACGTGTCACTACTGTTTCTAAAGATCCTAAAAATAATTCTAGAACGCTGATTTTC
CCATATATACCTGACAAAGCAGTTTACAATGCGATTGTTAAAGTCGTTGTGGCARACATT
GGTTATGAAGGTCAATATCATGTCAGAATTATAAATCAGGATATCAATACARAAGATGAT
GATACATCACAARATAACACGAGTGAACCGCTAAATGTACAAACAGGACAAGAAGGTAAG
GTTGCTGATACAGATGTAGCTGAAAATAGCAGCACTGCAACAAATCCTAAAGATGCGTCT
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GATAAAGCAGATGTGATAGAACCAGAGTCTGACGTGGTTARAGATGCTGATAATAATATT
GATAAAGATGTGCAACATGATGTTGATCATTTATCCGATATGTCGGATAATAATCACTTC
GATAAATATGATTTAAAAGAAATGGATACTCAAATTGCCARAAGATACTGATAGARATGTG
GATAAAGATGCCGATAATAGCGTTGGTATGTCATCTAATGTCGATACTGATAAAGACTCT
AATARAAATAAAGACAAAGTCATACAGCTGAATCATATTGCCGATAAAAATAATCATACT
GGAAAAGCAGCAAAGCTTGACGTAGTGAAACARAATTATAATAATACAGACAAAGTTACT
GACAAARAAACAACTGAACATCTGCCGAGTGATATTCATAAAACTGTAGATAAAACAGTG
AARACAAAAGAAARAGCCGGCACACCATCGAAAGAAAACAAACTTAGTCAATCTARAATG
CTACCAAAAACTGGAGAAACAACTTCAAGCCAATCATGGTGGGGCTTATATGCGTTATTA
GGTATGTTAGCTTTATTCATTCCTAARATTCAGAAAAGAATCTAAATAA

SEQ ID NO:80 polynucleotide sequence
GCTGAGACGACACAAGATCAAACTACTAATAAAAACGTTTTAGATAGTAATAAAGTTAAA
GCAACTACTGAACAAGCAAAAGCTGAGGTAAAARATCCAACGCAAAACATTTCTGGCACT
CAAGTATATCAAGACCCTGCTATTGTCCAACCAARAACAGCARATAACAAAACAGGCAAT
GCTCAAGTAAGTCAAAAAGTTGATACTGCACAAGTAAATGGTGACACTCGTGCTAATCAR
TCAGCGACTACAAATAATACGCAGCCTGTTGCAAAGTCAACAAGCACTACAGCACCTAAA
ACTAACACTAATGTTACAAATGCTGGTTATAGTTTAGTTGATGATGAAGATGATAATTCA
GAARATCAAATTAATCCAGAATTAATTAAATCAGCTGCTAAACCTGCAGCTCTTGARACG
CAATATARAACCGCAGCACCTAAAGCTGCAACTACATCAGCACCTAAAGCTAAAACTGARA
GCGACACCTAAAGTAACTACTTTTAGCGCTTCAGCACAACCAAGATCAGTTGCTGCAACA
CCARAAACGAGTTTGCCAAAATATAAACCACAAGTARACTCTTCAATTAACGATTACATT
TGTAAAAATAACTTAAAAGCACCTAAAATTGAAGAAGATTATACATCTTACTTCCCTAAA
TACGCATACCGTAACGGCGTAGGTCGTCCTGAAGGTATCGTAGTTCATGATACAGCTAAT
GATCGTTCGACGATAAATGGTGAAATTAGTTATATGAAAAATAACTATCAAAACGCATTC
GTACATGCATTTGTTGATGGGGATCGTATAATCGAAACAGCACCAACGGATTACTTATCT
TGGGGTGTCGGTGCAGTCGGTAACCCTAGATTCATCAATGTTGAAATCGTACACACACAC
GACTATGCTTCATTTGCACGTTCAATGAATAACTATGCTGACTATGCAGCTACACAATTA
CAATATTATGGTTTAAAACCAGACAGTGCTGAGTATGATGGARATGGTACAGTATGGACT
CACTACGCTGTAAGTARATATTTAGGTGGTACTGACCATGCCGATCCACATGGATATTTA
AGAAGTCATAATTATAGTTATGATCAATTATATGACTTAATTAATGAAAAATATTTAATA
AAAATGGGTAAAGTGGCGCCATGGGGTACGCAATCTACAACTACCCCTACTACACCATCA
AAACCAACAACACCGTCGAAACCATCAACTGGTAAATTAACAGTTGCTGCAAACAATGGT
GTCGCACAAATCAAACCAACAAATAGTGGTTTATATACTACTGTATACGACAAAACTGGT
AAAGCAACTAATGAAGTTCAAAAAACATTTGCTGTATCTAAAACAGCTACATTAGGTAAT
CAARAATTCTATCTTGTTCAAGATTACAAT TCTGGTAATAAATTTGGTTGGGTTAAAGAR
GGCGATGTGGTTTACAACACAGCTAAATCACCTGTAAATGTAAATCAATCATATTCAATC
ARACCTGGTACGARACTTTATACAGTACCTTGGGGTACATCTAAACAAGTTGCTGGTAGT
GTGTCTGGCTCTGGAAACCAAACATTTAAGGCTTCARAGCAACAACAAATTGATAAATCA
ATTTATTTATATGGCTCTGTGAATGGTAAATCTGGTTGGGTAAGTAAAGCATATTTAGTT
GATACTGCTAAACCTACGCCTACACCAACACCTAAGCCATCAACACCTACAACAAATAAT
AAATTAACAGTTTCATCATTAAACGGTGTTGCTCAAATTAATGCTAAAAACAATGGCTTA
TTCACTACAGTTTATGACAAAACTGGTAAGCCAACGAAAGAAGTTCAAARAACATTTGCT
GTAACAARAGAAGCAAGTTTAGGTGGAAACARATTCTACTTAGTTAAAGATTACAATAGT
CCAACTTTAATTGGTTGGGTTAAACAAGGTGACGTTATTTATAACAATGCAAAATCACCT
GTAAATGTAATGCAAACATATACAGTAAAACCAGGCACTAAATTATATTCAGTACCTTGG
GGCACTTATAAACAAGAAGCTGGTGCAGTTTCTGGTACAGGTAACCAAACTTTTAAAGCG
ACTAAGCAACAACAAATTGATAAATCTATCTATTTATTTGGAACTGTAAATGGTAAATCT
GGTTGGGTAAGTAAAGCATATTTAGCTGTACCTGCTGCACCTAAAAAAGCAGTAGCACAA
CCAARAACAGCTGTAAARA

SEQ ID NO: 81 polynucleotide sequence

GCTTATACTGTTACTAAACCACAAACGACTCAAACAGTTAGCAAGATTGCTCAAGTTAAA
CCARACAACACTGGTATTCGTGCTTCTGTTTATGAAAAAACAGCGARARACGGTGCGAAA
TATGCAGACCGTACGTTCTATGTAACAAAAGAGCGTGCTCATGGTAATGAAACGTATGTA
TTATTAAACAATACAAGCCATAACATCCCATTAGGTTGGTTCAATGTAAAAGACTTAAAT
GTTCAAAACTTAGGCAAAGAAGTTAAAACGACTCAAAAATATACTGTTAATAAATCAAAT
AACGGCTTATCAATGGTTCCTTGGGGTACTAARAACCAAGTCATTTTAACAGGCAATAAC
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ATTGCTCAAGGTACATTTAATGCAACGAAACAAGTATCTGTAGGCAAAGATGTTTATTTA
TACGGTACTATTAATAACCGCACTGGTTGGGTARATGCARAAGATTTAACTGCACCAACT
GCTGTGAAACCAACTACATCAGCTGCCAAAGATTATAACTACACTTATGTAATTAAAAAT
GGTAATGGTTATTACTATGTAACACCAARATTCTGATACAGCTAAATACTCATTAAAAGCA
TTTAATGAACAACCATTCGCAGTTGTTAAAGAACAAGTCATTAATGGACARACTTGGTAC
TATGGTARATTATCTAACGGTAAATTAGCATGGATTAAATCAACTGATTTAGCTAAAGAA
TTAATTAAGTATAATCAAACAGGTATGACATTARACCAAGTTGCTCARATACAAGCTGGT
TTACAATATAARCCACAAGTACAACGTGTACCAGGTAAGTGGACAGATGCTARATTTAAT
GATGTTAAGCATGCAATGGATACGAAGCGTTTAGCTCAAGATCCAGCATTAARATATCAA
TTCTTACGCTTAGACCAACCACAAAATATTTCTATTGATAAAATTAATCAATTCTTAAAA
GGTAAAGGTGTATTAGAARACCAAGGTGCTGCATTTAACAAAGCTGCTCAAATGTATGGC
ATTAATGAAGTTTATCTTATCTCACATGCCCTATTAGAAACAGGTAACGGTACTTCTCAA
TTAGCGAAAGGTGCAGATGTAGTGAACAACAAAGTTGTAACTAACTCAAACACGARATAC
CATAACGTATTTGGTATTGCTGCATATGATAACGATCCTTTACGTGARGGTATTAAATAT
GCTAAACAAGCTGGTTGGGACACAGTATCAAAAGCAATCGTTGGTGEGTGCTAAATTCATC
GGCAACTCATATGTAAAAGCTGGTCAAARATACACTTTACAARATGAGATGGAATCCTGCA
CATCCAGGAACACACCAATATGCTACAGATGTAGATTGGGCTAACATCAATGCTAAAATC
ATCAAAGGCTACTATGATAAAATTGGCGAAGTCGGCAAATACTTCGACATCCCACAATAT
AAR

SEQ ID NO: 82 polynucleotide sequence

GATCGTGTATTAGCCTCACATCCAGATGTTGCGACAATACGTCAAAACGTGACAGCAGCG
AATGCCGCTARATCAGCACTTGATCAAGCACGTAATGGCTTAACAGTCGATARAGCGCCT
TTAGAAAATGCGAAAAATCAACTACAACATAGTATTGACACGCAAACAAGTACAACTGGT
ATGACACAAGACTCTATAARATGCATACAATGCGAAGTTAACAGCTGCACGTAATAAGATT
CAACAAATCAATCAAGTATTAGCAGGTTCACCGACTGTAGAACAAATTAATACARATACG
TCTACAGCAAATCAAGCTAAATCTGATTTAGATCATGCACGTCAAGCTTTAACACCAGAT
AAAGCGCCGCTTCAAACTGCGAAAACGCAATTAGAACAAAGCATTAATCAACCAACGGAT
ACAACAGGTATGACGACCGCTTCGTTAAATGCGTACAACCAAAAATTACAAGCAGCGCGT
CAAAAGTTAACTGAAATTAATCAAGTGTTGAATGGCAACCCAACTGTCCAAAATATCAAT
GATAAAGTGACAGAGGCAAACCAAGCTARGGATCAATTAAATACAGCACGTCAAGGTTTA
ACATTAGATAGACAGCCAGCGTTAACAACATTACATGGTGCATCTAACTTAAACCAAGCA
CAACAAAATAATTTCACGCAACAAATTAATGCTGCTCAAAATCATGCTGCGCTTGARACA
ATTAAGTCTAACATTACGGCTTTAAATACTGCGATGACGAAATTARAAGACAGTGTTGCG
GATAATAATACAATTAAATCAGATCAAAATTACACTGACGCAACACCAGCTAATAAACAA
GCGTATGATAATGCAGTTAATGCGGCTAAAGGTGTCATTGGAGAAACGACTAATCCAACG
ATGGATGTTAACACAGTGAACCAAAAAGCAGCATCTGTTAAATCGACGARAGATGCTTTA
GATGGTCAACAAAACTTACAACGTGCGAAAACAGAAGCAACAAATGCGATTACGCATGCA
AGTGATTTAAACCAAGCACAAAAGAATGCATTAACACAACAAGTGAATAGTGCACARAAC
GTGCAAGCAGTAAATGATATTAAACAAACGACTCAAAGCTTAAATACTGCTATGACAGGT
TTAAAACGTGGCGTTGCTAATCATARCCAAGTCGTACAAAGTGATAATTATGTCAACGCA
GATACTAATAAGAAAAATGATTACAACAATGCATACAACCATGCGAATGACATTATTAAT
GGTAATGCACAACATCCAGTTATAACACCAAGTGATGTTAACAATGCTTTATCAAATGTC
ACAAGTAAAGAACATGCATTGAATGGTGAAGCTAAGTTAAATGCTGCGAAACAAGAAGCE
AATACTGCATTAGGTCATTTAAACAATTTAAATAATGCACAACGTCAARACTTACAATCG
CAAATTAATGGTGCGCATCAAATTGATGCAGTTAATACAATTARGCAAAATGCAACAAAC
TTGAATAGTGCAATGGGTAACTTAAGACAAGCTGTTGCAGATAAAGATCAAGTGAAACGT
ACAGAAGATTATGCGGATGCAGATACAGCTAAACAARATGCATATAACAGTGCAGTTTCA
AGTGCCGAAACAATCATTAATCAAACAACAAATCCAACGATGTCTGTTGATGATGTTAAT
CGTGCAACTTCAGCTGTTACTTCTAATAAAAATGCATTAAATGGTTATGAAARATTAGCA
CAATCTAAAACAGATGCTGCAAGAGCAATTGATGCATTACCACATTTAAATAATGCACAA
AAAGCAGATGTTAAATCTAAAATTAATGCTGCATCAAATATTGCTGGCGTAAATACTGTT
AAACAACAAGGTACAGATTTAAATACAGCGATGGGTAACTTGCAAGGTGCAATCAATGAT
GAACAAACGACGCTTAATAGTCAAAACTATCAAGATGCGACACCTAGTAAGAARACAGCA
TACACAAATGCGGTACAAGCTGCGAAAGATATTTTAAATAAATCAAATGGTCARAATAAA
ACGAAAGATCAAGTTACTGAAGCGATGAATCAAGTGAATTCTGCTAARAATAACTTAGAT
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GGTACGCGTTTATTAGAT

SEQ ID NO: 83 polynucleotide sequence
GCTTCTACACAACATACAGTACAATCTGGTGAATCATTATGGAGTATTGCTCAARRATAC
AACACTTCAGTAGAGAGTATTAAACAAAATAACCAATTAGATAACAACTTGGTATTCCCT
GGTCAAGTTATCTCAGTAGGTGGAAGTGATGCACAAAATACGTCAAACACTTCTCCACAA
GCTGGTTCAGCATCATCTCATACTGTACAAGCTGGTGAATCATTARATATCATTGCTAGC
AGATATGGTGTTTCAGTTGATCAATTAATGGCAGCCAATAACTTACGTGGTTATTTAATT
ATGCCTAACCAAACATTACAAATTCCTAATGGTGGATCAGGTGGTACAACACCAACAGCT
ACAACAGGTAGCAATGGCAATGCATCATCTTTTAATCACCAAAATTTATACACTGCTGGT
CAATGTACATGGTACGTATTTGACCGTCGTGCTCAAGCTGGTAGTCCAATTAGCACATAT
TGGTCAGACGCTAAGTATTGGGCTGGTAACGCAGCTAATGATGGTTACCAAGTAAACAAC
ACACCATCAGTTGGTTCAATTATGCAAAGCACACCTGGTCCATATGGTCATGTTGCTTAT
GTTGAACGTGTCAATGGTCATGGTAGTATCTTGATTTCTGARATGAATTACACATATGGT
CCATACAATATGAACTACCGTACAATTCCAGCTTCAGAAGTTTCTAGCTATGCATTCATC
CATTAA

SEQ ID NO:84 polynucleotide sequence

ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAAATAGAAAAGGCATGATACCARATCGATTAAACAAA
TTTTCGATAAGAAAGTATTCTGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATT
TTTGGGTTAAGTGGTCATGAAGCTAAAGCGGCAGAACATACGAATGGAGAATTAAATCAA
TCAAAAAATGAAACGACAGCCCCAAGTGAGAATAAAACAACTAAAAAAGTTGATAGTCGT
CAACTAAAAGACAATACGCAAACTGCAACTGCAGATCAGCCTAAAGTGACAATGAGTGAT
AGTGCAACAGTTAAAGAAACTAGTAGTAACATGCAATCACCACAAAACGCTACAGCTAAT
CAATCTACTACAARAACTAGCAATGTAACAACAAATGATAAATCATCAACTACATATAGT
AATGAAACTGATAARAGTAATTTAACACAAGCAAAAGATGTTTCAACTACACCTARAACA
ACGACTATTAAACCAAGAACTTTAAATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAA
CAAGGAACAAATGTTAATGATAAAGTACATTTTTCAAATATTGACATTGCGATTGATARA
GGACATGTTAATCAGACTACTGGTAAAACTGAATTTTGGGCAACTTCAAGTGATGTTTTA
AAATTAARAGCAAATTACACAATCGATGATTCTGTTAAAGAGGGCGATACATTTACTTTT
ARATATGGTCAATATTTCCGTCCAGGATCAGTAAGATTACCTTCACAAACTCAAAATTTA
TATAATGCCCAAGGTAATATTATTGCAAAAGGTATTTATGATAGTACAACAAACACAACA
ACATATACTTTTACGAACTATGTAGATCAATATACAAATGTTAGAGGTAGCTTTGAACAA
GTTGCATTTGCGAARACGTAAAAATGCAACAACTGATAAAACAGCTTATAAAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGCGAAGAAATCATTGTCGATTATGGTAATAARAAAGCA
CAACCGCTTATTTCAAGTACAAACTATATTAACAATGAAGATTTATCGCGTAATATGACT
GCATATGTAAATCAACCTAAARATACATATACTAAACAAACGTTTGTTACTAATTTAACT
GGATATAAATTTAATCCAAATGCAAARAACTTCAAAATTTACGAAGTGACAGATCAAAAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCTGATACTTCAAAACTTAAAGATGTTACTGATCAATTC
GATGTTATTTATAGTAATGATAATAAAACAGCTACAGTCGATTTAATGAAAGGCCAAACA
AGCAGCAATAAACAATACATCATTCAACAAGTTGCTTATCCAGATAATAGTTCAACAGAT
AATGGAAAAATTGATTATACTTTAGACACTGACAAAACTAAATATAGTTGGTCAAATAGT
TATTCAAATGTGAATGGCTCATCAACTGCTAATGGCGACCAAAAGAAATATAATCTAGGT
GACTATGTATGGGAAGATACAAATAAAGATGGTAAACAAGATGCCAATGAAAAAGGGATT
AAAGGTGTTTATGTCATTCTTAAAGATAGTAACGGTAAAGAATTAGATCGTACGACAACA
GATGAAAATGGTARATATCAGTTCACTGGTTTAAGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCAAATGTAGGTACAGATGATGCTGTAGAT
TCTGATGGACTAACTACAACAGGTGTCATTAAAGACGCTGACAACATGACATTAGATAGT
GGATTCTACAAAACACCAAAATATAGTTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATAAA
GATGGTAAACAAGATTCGACTGAAAAAGGAATTAAAGGTGTTAAAGTTACTTTGCAAAAC
GAAAAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGAAAATGGTAAATACCGCTTTGAT
AATTTAGATAGTGGTAAATACAAAGTTATCTTTGAAAAACCTGCTGGCTTAACTCAAACA
GGTACAAATACAACTGAAGATGATAAAGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGATGTAACAATT
ACGGATCATGATGATTTCACACTTGATAATGGCTACTACGAAGAAGAARCATCAGATAGC
GACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCA
GATTCAGACAGCGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGACAGC
GACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCA
GACAGTGATTCAGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCA
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GACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAACGACTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGATAGC
GACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCG
GACTCAGACAARCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTAARACATACT
CCGGCTAAACCAATGAGTACGGTTARAGATCAGCATAARACAGCTAAAGCATTACCAGAA
ACAGGTAGTGAAAATAATAATTCAAATAATGGCACATTATTCGGTGGATTATTCGCGGCA
TTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTARAARAACAAAATARATAA

SEQ ID NO: 85 polynucleotide sequence

ATGAATTTGTTAAAGAAAAATAAATATAGTATTAGGAAGTATAAAGTAGGCATATTCTCT
ACTTTAATCGGAACAGTTTTATTACTTTCAAACCCARATGGTGCACARGCCTTAACTACG
GATAATAATGTACAARAGCGATACTAATCAAGCAACACCTGTAAATTCACARGATAAAGAT
GTTGCTAATAATAGAGGTTTAGCAAATAGTGCGCAGAATACACCTAATCAATCTGCAACA
ACCAATCAAGCAACGAATCAAGCATTGGTTAATCATAATAATGGTAGTATAGTAAATCAA
GCTACGCCAACATCAGTGCAATCARGTACGCCTTCAGCACAAAACAATARTCATACAGAT
GGCAATACAACAGCAACTGAGACAGTGTCAAACGCTAATAATAATGATGTAGTGTCGAAT
AATACCGCATTAAATGTACCAACTAAAACAAATGAAAATGGTTCAGGAGGACATCTAACT
TTARAGGAAATTCAAGAAGATGTTCGTCATTCTTCAAATARACCAGAGCTAGTTGCAATT
GCTGAACCAGCATCTAATAGACCGAAAAAGAGAAGTAGACGTGCGGCACCGGCAGATCCT
ARATGCAACTCCAGCAGATCCAGCGGCTGCAGCGGTAGGAAACGGTGGTGCACCAGTTGCA
ATTACAGCGCCATATACGCCAACAACTGATCCTAATGCCAATAATGCAGGACAAAATGCA
CCTAACGAAGTGCTGTCATTTGATGACAATGGTATTAGACCAAGTACCAACCGTTCTGTG
CCAACAGTAARACGTTGTTAATAACTTGCCGGGCTTCACACTAATCAATGGTGGCAAAGTA
GGGGTGTTTAGTCATGCAATGGTAAGAACGAGCATGTTTGATTCAGGAGATAATAAGAAC
TATCAAGCACAAGGAAATGTAATTGCATTAGGTCGTATACATGGAACTGATACGAATGAC
CATGGCGATTTTAATGGTATCGAGAAAGCATTAACAGTAAATCCGAATTCTGAATTAATC
TTTGAATTTAATACAATGACTACTAAAAACGGTCAAGGCGCAACAAATGTTATTATCAAA
AATGCTGATACTAATGATACGATTGCTGAAAAGACTGTTGAAGGCGGTCCAACTTTGCGT
TTATTTAAAGTACCTGATAATGTGAGAAATCTCAAAATTCAATTTGTACCTAAAAATGAC
GCAATAACAGATGCGCGTGGCATTTATCAACTAAAAGATGGTTACARATACTATAGCTTT
GTTGACTCTATCGGACTTCATTCTGGGTCACATGTTTTTGTTGAAAGACGAACAATGGAT
CCAACAGCAACAAATAATAAAGAGTTTACTGTAACAACATCATTAAAGAATARTGGTAAT
TCTGGTGCTTCTCTAGATACAAATGACT TTGTATATCAAGTTCAATTACCTGAAGGTGTT
GAATATGTGAACAATTCATTGACTAAAGATTTTCCAAGTAACAATTCAGGCGTTGATGTT
AATGATATGAATGTTACATATGATGCAGCAAATCGTGTGATAACAATTAAAAGTACTGGA
GGAGGTACAGCAAACTCTCCGGCACGACTTATGCCTGATAAAATACTCGATT TAAGATAT
AAATTACGTGTAAATAATGTGCCGACACCAAGAACAGTAACATTTAACGAGACATTAACG
TATAAAACATATACACAAGATTTCATTAATTCAGCTGCAGAAAGTCATACTGTAAGTACA
AATCCATATACTATCGATATCATCATGAATAAAGATGCATTACAAGCCGARGTTGACAGA
CGTATTCAACAAGCTGATTATACATTTGCGTCATTAGATATCTTTAATGGTCTGARACGA
CGCGCACARACGATTTTAGATGAAAATCGTAACAATGTACCATTAAATARARGAGTTTCT
CAAGCATATATTGATTCATTAACTAATCARATGCAACATACGTTAATTCGAAGTGTTGAT
GCTGAAAATGCAGTTAATAAAAAAGTTGACCAAATGGAAGATTTAGTTAATCAAAATGAT
GAATTGACAGATGAAGAAAAACAAGCAGCAATACAAGTTATCGAGGAACATAARAATGAA
ATAATTGGTAATATTGGTGACCAAACGACTGATGATGGCGTTACTAGAATCAAAGATCAA
GGTATACAGACCTTAAGTGGGGATACTGCAACACCGGTTGTTAAACCARATGCTAARAAA
GCAATACGTGATAAAGCAACGAAACAAAGGGAAATTATCAATGCARCACCAGATGCTACT
GAAGACGAGATTCAAGATGCACTAAATCAATTAGCTACGGATGAAACAGATGCTATTGAT
AATGTTACGAATGCTACTACAAATGCTGACGTTGAAACAGCTAAARATARTGGCATCAAT
ACTATTGGAGCAGTTGTTCCTCAAGTAACTCATAAAAAAGCTGCAAGAGATGCAATTAAC
CARGCAACAGCAACGAAAAGACAACAAATAAATAGTAATAGAGARGCAACTCAGGAAGAG
ARAAATGCAGCATTGAACGAATTAACTCAAGCAACCAACCATGCTTTAGAACAAATCAAT
CAAGCARCAACAAATGCTAATGTTGATAACGCCARAGGAGATGGTCTARATGCCATTAAT
CCAATTGCTCCTGTAACTGTTGTTAAGCAAGCTGCAAGGGATGCCGTATCACATGATGCA
CAACAACATATCGCAGAGATCAATGCTAATCCTGATGCGACTCAAGAAGAAAGACAAGCA
GCAATTGACAAAGTGAATGCTGCTGTAACTGCAGCAAACACAAACATTTTAAACGCTAAT
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ACCAATGCTGATGTTGAACAAGTAAAGACAARATGCGATTCAAGGAATACAAGCAATTACA
CCAGCTACAAAAGTAARAACAGATGCAAARAATGCCATCGATARAAGTGCGGAAACGCAA
CATAATACGATATTTAATAATAATGATGCGACGCTCGAAGAACAACAAGCAGCACAACAA
TTACTTGATCAAGCTGTAGCCACAGCGAAGCAAAATATTAATGCAGCAGATACGAATCAA
GAAGTTGCACAAGCAAAAGATCAGGGCACACAAAATATAGTAGTGATTCAACCGGCAACA
CAAGTTAAAACGGATACTCGCAATGTTGTAAATGATAARAGCGCGAGAGGCGATAACAAAT
ATCAATGCTACAACTGGCGCGACTCGAGAAGAGAAACAAGAAGCGATAAATCGTGTCAAT
ACACTTAARAATAGAGCATTAACTGATATTGGTGTGACGTCTACTACTGCGATGGTCAAT
AGTATTAGAGACGATGCAGTCAATCAAATCGGCGCAGTTCAACCGCATGTAACGAAGAAA
CAAACTGCTACAGGTGTATTARATGATTTAGCAACTGCTAAAAAGCAAGARATTAATCAA
AACACAAATGCAACAACTGAAGAAAAGCAAGTGGCTTTAAATCAAGTGGATCAAGAGTTA
GCAACGGCAATTAATAATATAAATCARGCTGATACARATGCGGAAGTAGATCAAGCGCAA
CAATTAGGTACAAAAGCAATTAATGCGATTCAGCCAAATATTGTTAAAARAACCTGCAGCA
TTAGCACAAATCAATCAGCATTATAATGCTAAATTAGCTGAAATCAATGCTACACCAGAT
GCAACGAATGATGAGAAAAATGCTGCGATCAATACTTTARAATCAAGACAGACAACAAGCT
ATTGARAGTATTAAACAAGCTAACACAAATGCAGAAGTAGACCRAGCTGCGACAGTAGCA
GAGAATAATATCGATGCTGTTCAAGTTGATGTAGTAAAAAAACAAGCAGCGCGAGATAAA
ATCACTGCTGAAGTGGCGAAGCGTATTGAAGCGGTTAAACAAACACCTAATGCAACTGAC
GAAGARAAGCAGGCTGCTGTTAATCAAATCAATCAACTTAAAGATCAAGCAATTAATCAA
ATTAATCAARACCAAACAAATGATCAGCGTAGACACAACTACARATCAAGCGGTARATGCT
ATAGATAATGTTGAAGCTGAAGTAGTAATTAAARACAAAGGCAATTGCAGATATTGAAAAA
GCTGTTAAAGAAAAGCAACAGCAAATTGATAATAGTCTTGATTCAACAGATAATGAGARA
GAAGTTGCTTCACAAGCATTAGCTAAAGAAAAAGAAAAAGCACTTGCAGCTATTGACCAA
GCTCAAACGAATAGTCAGGTGAATCAAGCAGCAACAAATGGTGTATCAGCGATTAAAATT
ATTCAACCTGAAACAAAAGTTAAACCAGCTGCACGTGAAAAAATCAATCAAAAAGCGAAT
GAATTACGTGCTAAGATTAATCAGGATAAAGAAGCAACAGCAGAAGAAAGACAAGTAGCA
CTAGATAAAATCAATGAATTTGTAAATCAAGCCATGACAGATATTACGAATAATAGAACA
AATCAACAAGTTGATGATACAACARAGTCAAGCGCTTGATAGCATTGCTTTAGTGACGCCT
GACCATATTGTTAGAGCAGCTGCTAGAGATGCAGTTAAGCAACAATATGAAGCTAAAAAG
CGCGAAATTGAGCAAGCGGAACATGCGACTGATGAAGAAAAACAAGTTGCTTTAARATCAA
TTAGCGAATAATGAAAAACGTGCATTACAAAACATCGATCAAGCAATAGCGAATAATGAT
GTGAAACGTGTTGAAACAAATGGCATTGCTACACTAAAAGGTGTACAACCTCATATTGTA
ATTAAGCCTGAAGCACAACAAGCAATAAAAGCAAGTGCAGAAAATCAAGTAGAATCAATA
AAAGATACACCACATGCAACAGTTGATGAATTAGATGAAGCGAATCAATTAATTAGCGAC
ACACTCAAACAAGCGCAACAAGARATAGAAAATACAAATCAAGATGCTGCTGTTACTGAT
GTTAGAAATCAAARCAATCAAGGCAATAGAGCAAATARAACCTAAAGTAAGACGTAAACGA
GCTGCGCTTGATAGCATTGAAGAAAATAATAARAATCAACTCGATGCAATCCGAAATACG
TTGGATACTACTCAAGATGAAAGAGATGTTGCTATTGATACTTTAAATAAARATTGTAAAT
ACAATTAAAAATGACATTGCACAAAACAAAACGAATGCAGAAGTGGATCGAACTGAGACT
GATGGCAACGACAACATCAAAGTGATTTTACCTAAAGTTCAAGTTAAACCAGCAGCGCGT
CAATCTGTTGGTGTAAAAGCCGAAGCTCAAAATGCACTAATCGATCAAAGCGATTTATCA
ACTGAAGAAGAAAGACTAGCTGCTAAACATTTAGTAGAACAAGCACTTAATCAGGCTATT
GATCAGATCAATCATGCAGATAAGACTGCCCAAGTTAATCAAGATAGTATAAATGCTCAA
AATATTATTTCAAAAATTAAACCAGCGACAACAGTTAAAGCAACAGCATTACAACAAATT
CAARATATCGCTACAAATAAAATTAATTTAATTAAAGCAAATAACGRAGCGACAGATGAA
GAACAAAATATTGCAATAGCACAAGTTGAAARAGAGTTAATTAAAGCTAAACAACAAATT
GCTAGTGCAGTGACTAATGCAGATGTGGCATATTTATTGCATGATGAGAAARACGAAATT
CGTGAAATCGAACCTGTTATTAACAGAAAGGCGTCTGCTCGAGAACAATTGACAACATTA
TTCAACGATAAAAAACAAGCAATTGAAGCGAATATTCAAGCAACGGTAGAAGAAAGAAAT
AGTATATTAGCACAGTTACAAAATATTTATGACACTGCTATTGGACAAATTGATCAAGAT
CGTAGCAATGCACAAGTTGATAAARACAGCATCATTAAATCTACAAACAATACATGATTTA
GATGTACATCCTATTAAAAAGCCAGATGCTGARAAAACGATTAATGATGATCTTGCACGC
GTCACTGCTTTAGTGCAAAATTATCGAAAAGTAAGTAATCGTAATAAGGCTGATGCATTA
AAAGCTATAACTGCTTTAAAATTACAAATGGATGAAGAATTAARAACAGCACGCACTAAT
GCTGATGTTGATGCAGTTTTAARACGATTTAATGTTGCATTAAGCGATATAGAAGCAGTA
ATTACTGAAARAGAAAATAGCTTACTGCGAATTGATAACATTGCTCAACAAACATATGCG
AAATTCAAAGCGATCGCAACACCAGAACAATTAGCTAAAGTAAAAGTATTAATTGATCAA
TATGTTGCAGATGGCAATAGAATGATTGATGAAGATGCGACATTAAATGACATCAAACAA
CACACGCAATTCATTGTTGATGAAATTTTAGCAATTAAATTACCAGCTGAAGCGACGAAA
GTATCACCAARAGAAATTCAGCCAGCTCCAAARAGTTTGTACGCCTATTAAAARAGAAGAG
ACACATGAATCGCGCAAAGTTGAAAAAGAACTTCCAAATACAGGTTCTGAAGGAATGGAT
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TTACCATTGAAAGAATTTGCACTGATTACAGGTGCGGCTTTGTTAGCTAGAAGACGTACT
AAAAACGAAAAAGAATCATAA

SEQ ID NO: 86 polynucleotide sequence
GAGGAGAATTCAGTACAAGACGTTAAAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGC

AATGATCAGTCTAGTGATGAAGAAAAGAATGATGTGATCAATAATAATCAGTCAATAAAC
ACCGACGATAATAACCARATAATTAAAAAAGAAGARACGAATAACTACGATGGCATAGAA
AAACGCTCAGAAGATAGAACAGAGTCAACAACAAATGTAGATGAAAACGAAGCAACATTT
TTACAAAAGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTAAAAGAATCCTCA
TCAGTCGRATCCTCAAATTCATCAATTGATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATA
AATAGAGAAGAATCTGTTCAAACAAGTGATAATGTAGAAGATTCACACGTATCAGATTTT
GCTAACTCTAAAATAARAGAGAGTAACACTGAATCTGGTAAAGARAGAGAATACTATAGAG
CAACCTAATAAAGTAAAAGAAGATTCAACAACAAGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATA
GATGAAAAAATTTCAAATCAAGATGAGTTATTAAATTTACCAATARATGAATATGAARAT
AAGGCTAGACCATTATCTACAACATCTGCCCAACCATCGATTAAACGTGTAACCGTAAAT
CAATTAGCGGCGGAACAAGGTTCGAATGTTAATCATTTAATTAAAGTTACTGATCAAAGT
ATTACTGAAGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTAAAGCACATGATGCTGARAACTTA
ATCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGATGATAAGGTGAAATCTGGTGATACGATGACAGTG
GATATAGATAAGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTACAATACCAARAATA
AAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACAAAAATAAACAAATC
ACCTATACTTTTACAGATTATGTAGATRAGTATGAAAATATTAAARGCACACCTTAAATTA
ACGTCATACATTGATAAATCAAAGGTTCCAAATAATAATACCAAGTTAGATGTAGAATAT
AAAACGGCCCTTTCATCAGTAAATAARAACAATTACGGTTGAATATCAARAGACCTAACGAA
AATCGGACTGCTAACCTTCAAAGTATGTTTACAAACATAGATACGAAAAATCATACAGTT
GAGCAAACGATTTATATTAACCCTCTTCGTTATTCAGCCAAGGAAACAAATGTAAATATT
TCAGGGAATGGTGATGAAGGTTCAACAATTATAGACGATAGCACAATAATTAAAGTTTAT
AAGGTTGGAGATAATCAARAATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGATTACAGTGAATAT
GAAGATGTCACAAATGATGATTATGCCCAATTAGGAAATAATAATGATGTGAATATTAAT
TTTGGTAATATAGATTCACCATATATTATTAAAGTTATTAGTAAATATGACCCTAATAAG
GATGATTACACGACTATACAGCAAACTGTGACAATGCAGACGACTATAAATGAGTATACT
GGTGAGTTTAGRACAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTACAAGTTCAGGTCAA
GGACAAGGTGACTTGCCTCCTGAAAAAACTTATAAAATCGGAGATTACGTATGGGAAGAT
GTAGATAAAGATGGTATTCAAAATACAAATGATAATGAARAACCGCTTAGTAATGTATTG
GTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACTTCAAAATCAGTCAGARACAGATGAAGATGGGARA
TATCARTTTGATGGATTGAAAAACGGATTGACTTATAAAATTACATTCGAAACACCTGAA
GGATATACGCCGACGCTTAAACATTCAGGAACAAATCCTGCACTAGACTCAGAAGGTAAT
TCTGTATGGGTAACTATTAATGGACAAGACGATATGACGATTGATAGTGGATTTTATCAA
ACACCTAAATACAGCTTAGGGRACTATGTATGGTATGACACTAATARAGATGGTATTCAA
GGTGATGATGAAAAAGGAATCTCTGGAGTTAAAGTGACGTTAAARGATGAARACGGAAAT
ATCATTAGTACAACTACAACCGATGAAAATGGAAAGTATCAATTTGATAATTTAAATAGT
GGTAATTATATTGTTCATTTTGATAAACCTTCAGGTATGACTCAAACAACARCAGATTCT
GGTGATGATGACGAACAGGATGCTGATGGGGAAGAAGTTCATGTAACAATTACTGATCAT
GATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAA

SEQ ID NO: 88polynucleotide sequence

ATGATTAACAGGGATAATAAAAAGGCAATAACAAARAAGGGTATGATTTCAAATCGCTTAAACAAATTTTCGATTAGAAA
GTATACTGTAGGAACTGCATCGATTTTAGTAGGTACGACATTGATTTTTGGTCTAGGGAACCAAGAAGCTAAAGCTGCTG
AAAACACTAGTACAGAAAATGCGAAACAAGATGATGCAACGACTAGTGATAATAAAGAAGTAGTGTCGGAAACTGAARAT
AATTCGACAACAGAAAATGATTCAACAAATCCAATTAAGAAAGAAACAARATACTGATTCACAACCAGAAGCTAAAGAAGA
ATCAACTACATCAAGTACTCAACAACAGCARAATAACGTTACAGCTACAACTGAAACTAAGCCTCAAAACATTGAARARG
AAAATGTTAAACCTTCAACTGATAAAACTGCGACAGAAGATACATCTGTTATTTTAGAAGAGAAGAAAGCACCAAATTAT
ACARATAACGATGTAACTACAAAACCATCTACAAGTGAAATTCAAACAAAACCAACTACACCTCARGAATCTACAAATAT
TGAAARTTCACAACCGCAACCAACGCCTTCARAAGTAGACAAT CAAGT TACAGATGCAACTAATCCAAAAGAACCAGTAR
ATGTGTCAAAAGAAGAACTTAAAAATAATCCTGAGAAATTAAAAGAATTAGTTAGAAATGATAACAATACAGATCGTTCA
ACTAAACCAGTTGCTACAGCTCCAACAAGTGTTGCACCAAAACGATTAAATGCGARAATGCGTTTTGCAGTTGCACAACC
AGCAGCAGTTGCTTCAAATAATGTAAATGACTTAATTACAGTTACGAAACAGACGATCAAAGTTGGCGATGGTAAAGATA
ATGTGGCAGCAGCGCATGACGGTAAAGATATTGAATATGATACAGAGTTTACARTTGACARTAAAGTCAARAARGGCGAT
ACAATGACGATTAARTTATGATAAGAATGTAATTCCTTCGGATTTAACAGATAARAATGATCCTATCGATATTACTGATCC
ATCRGGAGAGGTCATTGCCAAAGGAACATTTGATAAAGCGACTARQCAAATCACATATACATTTACAGATTATGTAGATA
AATATGAAGATATAARAAGCACGTTTAACTTTATACTCATATATTGATAAGCAAGCAGTACCTAATGAAACTAGTTTGAAT
TTAARCGTTTGCAACAGCAGGTAAAGAAACTAGCCAAAACGTTTCTGTTGATTATCARGACCCAATGGTTCATGGTGATTC
AAACATTCAATCTATCTTTACAAAGTTAGATGAAAACAAACAAACTATTGAACAACAAATTTATGTTAATCCTTTGARAR
AARCAGCAACTAACACTAAAGTTGATATAGCTGGTAGTCAAGTAGATGATTATGGARATATTAAACTAGGAAATGGTAGT
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ACCATTATTGACCAAAATACAGARATAARAGTTTATAAAGTTAACCCTAATCAACAATTGCCTCAARGTAATAGAATCTA
TGATTTTAGTCAATACGAAGATGTAACAAGTCAATTTGATAATAAARAATCATTTAGTAATAATGTAGCAACATTGGATT
TTGGTGATATTAATTCAGCCTATATTATCAAAGTTGTTAGTAAATATACACCTACATCAGATGGCGAACTAGATATTGCT
CAAGGTACTAGTATGAGAACAACTGATAAATATGGTTATTATAATTATGCAGGATATTCAAACTTCATCGTAACTTCTAA
TGACACTGGCGGTGGCGACGGTACTGTTAAACCTGAAGAAAAGTTATACARAATTGGTGACTATGTATGGGAAGACGTTG
ATAARGACGGTGTCCAAGGTACAGATTCGAAAGAAAAGCCAATGGCAAACGTTTTAGTTACATTAACTTACCCGGACGGT
ACTACAAAATCAGTAAGAACAGATGCTAACGGTCATTATGAATTCGGTGGTTTGAAAGACGGAGAAACTTATACAGTTAA
ATTCGAAACGCCAGCTGGATATCTTCCAACAAARGTAARATGGAACAACTGATGGTGAARAAGACTCAARTGGTAGTTCTA
TAACTGTTAAAATTAATGGTAAAGATGATATGTCTTTAGACACTGGTTTTTATAAAGAACCTAAATATAATCTTGGTGAC
TATGTATGGGAAGATACAAATARAGATGGTATCCAAGATGCTAATGAACCTGGTATCAARGATGT TAAGGTTACATTAAR
AGATAGTACTGGAAAAGTTATTGGTACAACTACTACTGATGCCTCGGGTARATATARATTTACAGATTTAGATAATGGTA
ACTATACAGTAGAATTTGAAARCACCAGCAGGTTACACGCCAACGGTTAAAAATACTACAGCTGARGATAAAGATTCTAAT
GGTTTAACAACAACAGGTGTCATTAAAGATGCAGATAATATGACATTAGACAGTGGTTTCTATAARACACCAAAATACAG
TTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATAAAGACGGTAAACAAGATTCARCTGAARAAGGTATCAAAGATGTTAARG
TTACTTTATTAAATGAAARAGGCGAAGTAATTGGAACAACTAARACAGATGAAAATGGTAAATATCGTTTCGATAATTTA
GATAGCGGTAAATACAAAGTTATTTTTGAAAAGCCTGCTGGCTTAACACAAACAGTTACAAATACAACTGAAGATGATAA
AGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGACGTAACRATTACGGATCATGATGATT TCATACTTGATAACGGATACTTCGARGAAG
ATACATCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGA
CTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATT
CAGACAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGATTCGGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCGGACTCGGATGCAGGARRACATACACCTGTTAAACCAATGAGTACTA
CTAAAGACCATCACAATAAAGCAARAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGARAATAACGGCTCAAATARCGCAACGTTATTT
GGTGGATTATTTGCAGCATTAGGTTCATTATTGTTATTCGGTCGTCGCARAAAACARAACAAATAA

SEQ ID NO: 90 polynucleotide sequence

ATGCTAAACAGAGARAATAAAACGGCAATAACAAGGAAAGGCATGGTATCCAATCGATTAAATAAATTTTCGATTAGARA
GTACACAGTGGGAACAGCATCAATTTTAGTAGGTACAACATTAATTTTTGGTCTGGGGAACCAAGAAGCAAAGGCTGCAG
AAAGTACTAATAAAGAATTGAACGAAGCGACAACTTCAGCAAGTGATAATCAATCGAGTGATAAAGTTGATATGCAGCAR
CTAAATCAAGAAGACAATACTAARAATGATAATCARAAAGAAATGGTATCATCTCAAGGTAATGAAACGACTTCAAATGG
GAATAAATTAATAGAAAAAGAAAGTGTACAATCTACCACTGGAARTAARGTTGAAGTTTCAACTGCCAAATCAGATGAGC
AAGCTTCACCAAAATCTACGAATGAAGATTTAAACACTAAACAAACTATAAGTAATCAAGAAGCGTTACAACCTGATTTG
CAAGAGAATAAATCAGTGGTAAATGTTCAACCAACTAATGAGGAAAACARAAAGGTAGATGCCARAACTGAATCAACTAC
ATTAAATGTTAAAAGTGATGCTATCAAGAGTAATGATGAAACTCTTGTTGATAACAATAGTAATTCARATAATGAAAATA
ATGCAGATATCATTTTGCCAARAAGTACAGCACCTAAACGTTTGAATACAAGAATGCGTATAGCAGCAGTACAGCCATCA
TCAACAGAGGCTAAARAATGTTAATGATTTAATCACATCARATACAACATTAACTGTCGTTGATGCAGATAAAAACAATAA
AATCGTACCAGCCCAAGATTATTTATCATTAAAATCACAAATTACAGTTGATGACARAGTTAAATCAGGTGATTATTTCA
CAATTAAATACTCAGATACAGTACAAGTATATGGATTGAATCCGGAAGATATTAAAAATATTGGTGATATTAAAGATCCA
AATARTGGTGAAACAATTGCGACTGCARAACATGATACTGCAAATAATTTAATTACATATACATTTACAGATTATGTTGA
TCGATTTAATTCTGTACAAATGGGAATTAATTATTCAATTTATATGGATGCTGATACAATTCCTGTTAGTAARAACGATG
TTGAGTTTAATGTTACGATAGGTAATACTACAACAAAAACAACTGCTAACATTCAATATCCAGATTATGTTGTARATGAG
ARAAATTCAATTGGATCAGCGTTCACTGAAACAGTTTCACATGTTGGARATAAAGAAAATCCAGGGTACTATAAACAAAC
GATTTATGTAAATCCATCGGAAAATTCTTTAACAAATGCCAAACTAAAAGTTCAAGCTTACCACTCAAGTTATCCTAATA
ATATCGGGCAAATAAATAAAGATGTAACAGATATAAAARATATATCAAGTTCCTAAAGGTTATACATTAAATAAAGGATAC
GATGTGAATACTAAAGAGCTTACAGATGTAACAAATCAATACTTGCAGAAAATTACATATGGCGACAACAATAGCGCTGT
TATTGATTTTGGAAATGCAGATTCTGCTTATGTTGTAATGGTTAATACAAAATTCCAATATACAAATAGCGARAGCCCAA
CACTTGTTCAAATGGCTACTTTATCTTCAACAGGTAATAAAT CCGTTTCTACTGGCAATGCTTTAGGATTTACTAATAAC
CAARGTGGCGGAGCTGGTCAAGAAGTATATAAAATTGGTAACTACGTATGGGAAGATACTAATAAAAACGGTGTTCAAGA
ATTAGGAGAARAAGGCGTTGGCAATGTAACTGTAACTGTATTTGATAATAATACAARTACAAAAGTAGGAGAAGCAGTTA
CTARAGAAGATGGGTCATACTTGATTCCAAACTTACCTAATGGAGATTACCGTGTAGAATTTTCAAACTTACCAAAAGGT
TATGAAGTAACCCCTTCAAAACAAGGTAATAACGAAGAATTAGATTCAAACGGCTTATCTTCAGTTATTACAGTTAATGG
CAARGATAACTTATCTGCAGACTTAGGTATTTACAAACCTAAATACAACTTAGGTGACTATGTCTGGGAAGATACAAATA
ARAATGGTATCCAAGACCAAGATGAARAAGGTATATCTGCCGTAACGGTAACATTAAAAGATGAAAACGGTAACGTGTTA
APARCAGTTACAACAGACGCTGATGGCAAARTATAAATTTACTGATTTAGATAATGGTAATTATAAAGTTGAATTTACTAC
ACCAGAAGGCTATACACCGACTACAGTAACATCTGGTAGCGACATTGARAAAGACTCTAATGGTTTAACAACAACAGGTG
TTATTAATGGTGCTGATAACATGACATTAGATAGTGGATTCTACAARACACCAAAATATAATTTAGGTAATTATGTATGG
GAAGATACAAATAAAGATGGTAAGCAGGATTCAACTGARAAAGGTATT TCAGGCGTAACAGT TACATTGAAARATGARAA
CGGTGAAGTTTTACAAACAACTARRACAGATAAAGATGGTAAATATCAATT TACTGGATTAGAAAATGGAACTTATAAAG
TTGAATTCGAAACACCATCAGGTTACACACCAACACAAGTAGGTTCAGGAACTGATGAAGGTATAGATTCAAATGGTACA
TCAACRACAGGTGTCATTAAAGATAAAGATAACGATACTATTGACTCTGGTTTCTACARACCGACTTACAACTTAGGTGA
CTATGTATGGGAAGATACAAATAAAAACGGTGTTCAAGATAAAGATGAARAGGGCATTTCAGGTGTAACAGTTACGTTAA
AAGATGAARACGACAAAGTTTTAAAAACAGTTACAACAGATGAAAATGGTARATATCAATTCACTGATTTARACAATGGA
ACTTATAAAGTTGAATTCGAGACACCATCAGGTTATACACCAACTTCAGTAACTTCTGGAAATGATACTGAARRAGATTC
TAATGGTTTAACARCAACAGGTGTCATTAAAGATGCAGATAACATGACATTAGACAGTGGTTTCTATARAACACCARAAT
ATAGTTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATAAAGACGGCARACAAGATTCAACTGAAAAAGGTATCAAAGATGTT
AARGTTACTTTATTAAATGAARAAGGCGAAGTAATTGGAACAACTAAAACAGATGAAAATGGTAAATACTGCTTTGATAA
TTTAGATAGCGGTAAATACAAAGTTATTTTTGAAAAGCCTGCTGGCTTAACACARACAGTTACARATACAACTGAAGATG
ATAAAGATGCAGATGGTGGCGAAGTTGACGTAACAATTACGGATCATGATGATT TCACACTTGATARCGGATACTTCGAA
GAAGATACATCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGTGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGA
CAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACT
CAGATTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAGCGATTCAGACTCA
GATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGA
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TTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATT
CAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCGACTCAGACTCTGATAGCGACTCAGACTCAGACAGT
GATTCAGACAGCGATTCAGACTCGGATGCAGGARAACATACACCTGTTAAACCAATGAGTACTACTAAAGACCATCACAA
TAARGCARAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAATAACGGCTCAAATAACGCAACGTTATTTGGTGGATTATTTGCAG
CATTAGGTTCATTATTGTTATTCGGTCGTCGCAARAAACARAACAAATAA

SEQ ID NO: 92 polynucleotide sequence

ATGGCTAAATATCGAGGGAAACCGTTTCAATTATATGTAAAGTTATCGTGTTCGACAATGATGGCGACAAGTATCATTTT
AACGAATATCTTGCCGTACGATGCCCAAGCTGCATCTGAAAAGGATACTGAARTTACAAAAGAGATATTATCTAAGCAAG
ATTTATTAGACAAAGTTGACAAGGCAATTCGTCAAATTGAGCAATTARAACAGTTATCGGCTTCATCTRAAGAACATTAT
AAAGCACAACTAAATGAAGCGAAAACAGCATCGCAAATAGATGAAATCATAAAACGAGCTARTGAGTTGGATAGCAAAGA
CAATARARGTTCTCACACTGAAATGAACGGTCAAAGTGATATAGACAGTAAATTAGATCAATTGCTTAAAGATTTARAATG
AGGTTTCTTCAAATGTTGATAGGGGTCAACARAGTGGCGAGGACGATCTTAATGCAATGARAAATGATATGTCACAAACG
GCTACAACARAACATGGAGAAAAAGATGATAAARATGATGAAGCAATGGTAAATAAGGCGTTAGAAGACCTAGACCATTT
GAATCAGCARATACACAAATCGAAAGATGCATCGAAAGATACATCGGARGATCCAGCAGTGTCTACAACAGATAATAATC
ATGARGTAGCTAAAACGCCAAATARTGATGGTTCTGGACATGTTGTGTTAAATAAATTCCTTTCAAATGAAGAGAATCAA
AGCCATAGTAATCGACTCACTGATARATTACAAGGAAGCGATAAMATTAATCATGCTATCATTGAAAAATTAGCTAAAAG
TAATGCCTCAACGCAACATTACACATATCATAAACTGAATACGTTACAATCTTTAGATCAACGTATTGCAAATACGCAAC
TTCCTARAARTCAAAAATCAGACTTAATGAGCGAAGTAAATAAGACGAAAGAGCGTATAAAAAGTCAACGAAATATTATT
TTGGAAGAACTTGCACGTACTGATGATAARAAGTATGCTACACAAAGCATTTTAGAAAGTATATTTAATAARGACGAGGC
AGTTAAARTTCTAAAAGATATACGTGTTGATGGTARAACAGATCAACAAATTGCAGATCAAATTACTCGTCATATTGATC
ARTTATCTCTGACAACGAGTGATGATTTATTAACGTCATTGATTGATCAATCACAAGATAAGTCGCTATTGATTTCTCAA
ATTTTACAAACGAAATTAGGAAAAGCTGRAGCAGATAAATTGGCTAAAGATTGGACGAATARAGGATTATCAAATCGCCA
AATCGTTGACCAATTGAAGAAACATTTTGCATCAACTGGCGACACGTCTTCAGATGATATATTARAAGCAATTTTGAATA
ATGCCAAAGATAAARARACAAGCAATTGAAACGATTTTAGCAACACGTATAGAAAGACAAAAGGCAARATTACTGGCAGAT
TTAATTACTAARATAGAAACAGATCAAAATAARATTTTTAATTTAGTTAAATCGGCATTGAATGGTAAAGCGGATGATTT
ATTGARTTTACARAAGAGACTCARTCAAACGAAARAAGATATAGATTATATTTTATCACCAATAGTARATCGTCCARGTT
TACTAGATCGATTGAATAARPATGGGAAAACGACAGATTTAAATAAGTTAGCAAATTTAATGAATCAAGGATCAGATTTA
TTAGACAGTATTCCAGATATACCCACACCARAGCCAGAAAAGACGTTAACACTTGGTAAAGGTAATGGATTGTTAAGTGG
ATTATTAAATGCTGATGGTAATGTATCTTTGCCTAAAGCGGGGGAAACGATAAAAGAACATTGGTTGCCGATATCTGTAA
TTGTTGGTGCAATGGGTGTACTAATGATTTGGTTATCACGACGCAATAAGTTGAARARTAAAGCATAA

SEQ ID NO: 94 polynucleotide sequence

ATGARAAAATTAGCAACAGTAGGTTCTTTAATTGTAACAAGCACTTTAGTATTCTCAAGTAT
GCCTTTTCAAAATGCGCATGCCGACACAACTTCAATGAATGTGTCGAATAAACAAAGCCAAA
ATGTACAAARTCATCGTCCTTATGGCGGAGTAGTACCACAAGGAATGACGCAAGCACAATAT
ACTGAATTAGAGAAAGCTTTACCCCAATTAAGCGCTGGCAGTAATATGCAAGACTATAATAT
GAAATTGTATGATGCGACGCAAAATATTGCTGATAAATACAATGTGATAATTACAACTAATG
TAGGGGTATTTAAACCACATGCTGTTAGAGATATGAATGGCCATGCGTTACCTTTAACARAA
GATGGCAATTTTTATCAAACGAATGTAGATGCAAATGGTGTTAATCATGGTGCTAGTGAAAT
GGTGCAAAATAAAACAGGTCATATGAGTCAACAAGGCCATATGAATCAGAACACACACATGA
ACCAACAGCCACACATGCAACAARGGTCATATGCAATCATCARACCATCAAATGATGAGTCCA
AAAGCAAATATGCATTCATCAAATCATCAAATGAACCABRAGTAACAAAAAAGTTTTACCAGC
TGCTGGTGAAAGTATGACATCAAGTATTCTTACTGCAAGTATTGCCGCACTACTATTAGTAT
CTGGGTTATTCTTAGCATTTAGACGACGTTCAACAAATAAATAA
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Figure 3

Purification of alpha toxin
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Figure 4

Purification of SdrC
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Figure 5

Anti-Atl-amidase ELISA
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Figure 5

0.D. at 1/1000 serum dilution
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Anti-Sbi ELISA
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Figure 5

0.D. at 1/1000 serum dilution
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Anti-ati-AaA ELISA
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Figure 6

Anti-SdrC mice sera
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Figure 6

Anti-FnbpA mice sera
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Figure 6
Antl-EbH mice sera
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Figure 6
Anti-Sbi mice sera
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Figure 6
Anti-CIfA mice sera
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Figure 7
—
Anti-lsa A rabbit sera
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Figure 7
Anti-lsdB rabbit sera
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Figure 7
Anti HarA rabbit sera
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Figure 7
I Anti-Sdrg rabbit sera
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Figure 7
Anti-Sbi rabbit sera
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Figure 7
Anti-ClFa rabbit sera
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Figure 7

Anti-Fnbpa rabbit sera
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Figure 7
Anti-Atl amidase rabbit sera
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