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<210> 1 
<211> 20 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al Sequence 

<220> 
<223> Labelled primer 

<400> 1 
gcgattagcc gttaggatga 

<210> 2 
<211> 20 
<212> rDNA 
<213> Arti fi ci al Sequence 

<220> 
<223> Label1ed pri mer 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (19)..(20) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<400> 2 
gcgattagcc gttaggatga 

<210> 3 
<213> 20 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al sequence 

<220> 
<223> Labelled primer 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (1).,(2) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi edjbase 
<222> (3)..(4) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (5),.(6) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 
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<220> 
<221> modi fied_base 
<222> (7).-C8) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi f i ed„base 
<222> (9)..(10) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fied„base 
<222> (11)._(12) 
<223> phosphorothioate lirikage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (13)..(14) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (15)..(16) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (17) . . (18) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (19) .. (20) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<400> 3 
gcgattagcc gttaggatga 

<210> 4 
<211> 20 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al Sequence 

<220> 
<223> Label1ed pri mer 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (1).,(2) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (2) .. (3) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (3)..(4) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (4).. (5) 
<22 3> phosphorothi oate 1i nkage 



<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (5)..(6) 
<22 3> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (6) .. (7) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (7)..(8) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<2Z1> modi fi ed_base 
<222> (8)..(9) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (9)..CIO) 
<223> phosphorothioate 1inkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (10)..(11) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modifi ed__base 
<222> (11)..(12) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (12)., (13) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi f i ed„base 
<222> (13) .. (14) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed^base 
<222> (14)..(15) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<2 21> modi fi ed_base 
<222> (15)..(16) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (16)..(17) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (17),,(18) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modified_base 



<222> (18),-(19) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (19)..(20) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<400> 4 
gcgattagcc gttaggatga 

<210> 5 
<211> 20 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> Label1ed pri mer 

<400> 5 
gtcggtgaac aggttagaga 

<210> 6 
<211> 20 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al Sequence 

<220> 
<223> Labelled primer 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (19)..(20) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<400> 6 
gtcggtgaac aggttagaga 

<210> 7 
<211> 20 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al sequence 

<220> 
<223> Labelled primer 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (1).,(2) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (3) - - (4) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed__base 
<222> (5) .. (6) 
<223> phosphorothioate 1i nkage 

<22G> 
<221> modi f i ed_base 

1583611-1 

20 

20 

20 

Page 4 



<222> (7)..(8) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (9)..(10) 
<223> phospho rothi oate 11nkage 

<220> 
<2 21> modi f i ed _bas.e 
<222> (11) .. (12) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (13)..(14) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (15)..(16) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (17)..(18) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (19)..(20) 
<223> phosphorothioate linkage 

<400> 7 
gtcggtgaac aggttagaga 

<210> 8 
<211> 20 
<212> DNA 
<21B> Arti fi ci al Sequence 

<220> 
<223> Labelled primer 

<220> 
<221> modi f •i ed^base 
<222> (1)..(2) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (2)..(3) 
<223> phosphorothioate 1i nkage 

<22G> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (3)..(4) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (4)..(5) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 



<222> (5)..(6) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified„base 
<222> (6)..(7) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (7)..(8) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (8)..(9) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (9),.CIO) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> CIO).. CH) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (11)..(12) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (12)..(13) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (13)..C14) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified„base 
<222> (14).-C15) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> C15).-(16) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modifiedjbase 
<222> (16)..(17) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified„base 
<222> (17)..(18) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (18)..(19) 
<223> phosphorothioate linkage 



<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (19)..(20) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<40Q> 8 
gtcggtgaac aggttagaga 

<210> 9 
<21I> 16 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> Label1ed pri mer 

<40G> 9 
cctaacggct aatcgc 

<210> 10 
<211> 16 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al Sequence 

<22Q> 
<223> Label1ed pri me r 

<22Q> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (1)..(2) 
<223> phosphorothioate 1i nkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (3)..(4) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (5)..(6) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (7)..(8) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed^base 
<222> (9)..(10) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (11).,(12) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (13)..(14) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 



<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (15)..(16) 
<223> phosphorothioate linkage 

<400> 10 
cctaacggct aatcgC 

<210> 11 
<211> 16 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> Label 1ed primer 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (2)..(3) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (4)(5) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed„base 
<222> (6)..(7) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi f1ed^base 
<222> (8)/. (9) 
<223> phospho rothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modifi ed^base 
<222> (10)..(11) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (12).,(13) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (14)..(15) 
<223> phosphorothioate linkage 

<400> 11 
cctaacggct aatcgc 

<210> 12 
<211> 16 
<212> DNA 
<213> Artificial sequence 

<220> 
<223> Label1ed primer 
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<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (1) .. (2) 
<223> phosphorothioate linkage 

<22Q> 
<221> modifiecLbase" 
<222> (2)- -(3) 
<223> phosphorothi oate l i nkage 

<220> 
<2 21> modi f i ed^base 
<222> (3)..(4) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (4).. (5) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (5).-(6) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (6)..(7) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed^base 
<222> (7)..(8) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed„base 
<222> (8)..(9) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed Jsase 
<222> (9).,(10) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (10)..(11) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (11)..(12) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (12)..(13) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (13)..(14) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed„base 
<222> (14)..(15) 



<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (15)..(16) 
<223> phospho rothi oate 1i nkage 

<400> 12 
cctaacggct aatcgc 

<210> 13 
<211> 15 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al Sequence 

<22G> 
<223> Label1ed pri mer 

<400> 13 
aacctgttca ccgac 

<210> 14 
<211> 15 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<22 3> Label1ed p ri me r 

<22 0> 
<221> modi fi ed„base 
<222> (2),„(3) 
<223> phospho rothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222>. (4)..(5) 
<223> phosphorothioate linkage 

<22 0> 
<221> modified_base 
<222> (6)..(7) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (S)..(9) 
<223> phosphorothioate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (10)..(11) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (12)..(13) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (14)..(15) 
<223> phosphorothioate linkage 

<400> 14 
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aacctgttca ccgac 

<210> 15 
<211> 15 
<212> DNA 
<21B> Arti fi ci al Sequence 

<220> 
<223> Label1ed primer 

<220> 
<221> modified^base 
<222> (1)..(2) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modified_base 
<222> (3)..(4) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (5)- -(6) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (7)..(8) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi f i ed __base 
<222> (9),. (10) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi f i ed__b a s e 
<222> (11)..(12) 
<223> phosphorothioate linkage 

<22Q> 
<221> modi fi ed Jbase 
<222> (13)..(14) 
<223> phosphorothi oate 1inkage 

<400> 15 
aacctgttca ccgac 

<210> 16 
<211> 15 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al sequence 

<22G> 
<223> Labelled primer 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (1)..(2) 
<223> phosphorothioate li nkage 

<220> 
<221> 
<222> 

modified_base 
(2).. (3) 



<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (3)..(4) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<22l> modi fi ed_base 
<222> (4),*(5) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<2-22> C5)--C6) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modifiecLbase 
<222> C6).- (7) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (7)..(8) 
<223> phosphorothi oate 1inkage 

<220> 
<221> modi fied^base 
<222> (8) . . (9) 
<223> phos phorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (9)_.C10) 
<223> phosphorothioate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<22 2> (10) .. (11) 
<223> phosphorothioate linkage 

<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (11)..(12) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<22Q> 
<221> modi f i ed_base 
<222> (12) .. (13) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 
<220> 
<221> modi fi ed_base 
<222> (13) .. (14) 
<223> phosphorothi oate 1i nkage 

<220> 
<221> modi fi ed„base 
<222> (14)..(15) 
<223> phosphorothioate linkage 

<400> 16 
aacctgttca ccgac 

<210> 17 
<211> 42 



1583611_1 
<212> DNA 
<21B> Artificial Sequence 

<220> 
<223> primer 

<400> 17 
gcgattagcc gttaggatga ctgagtgcag gttcagacgt cc 

<210> 18 
<211> 42 
<212> DNA 
<213> Artifi cial sequence 

<22G> 
<223> primer 

<400> 18 
gtcggtgaac aggttagaga ctgagtgcag gttcagacgt ct 

<210> 19 
<211> 22 
<212> DNA 
<213> Arti fi ci al sequence 

<220> 
<223> primer 

<AQO> 19 
ctcccttcca cctccgtacc at 
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