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Figure 1

HPETLVKVKDAEDKLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMMSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDKLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMMSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMVSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMVSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMVSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMLSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMLSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMLSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMLSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMISTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMVSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMLSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMLSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDQLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMMSTFKVLLCGAVLSRVD
HPETLVKVKDAEDKLGARVGYIELDLNSGKILESFRPEERFPMMSTFKVLLCGAVLSRVD

ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ks ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ks ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok kK kK

AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMGDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVKYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMGDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAVTMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVKYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP
AGQEQLGRRIHYSQNDLVKYSPVTEKHLTDGMTVRELCSAAITMSDNTAANLLLTTIGGP

Kok khkkhkkhk kA kA A Ak hk s kA AR AR AR AR AR AR AR AR AR KK e kK AhAhhh Ak hhkhkxk*

KELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDHWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDHWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDRREPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDSREPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDSWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDTTTPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDHWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDRWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ
KELTAFLHNMGDHVTRLDSWEPELNEAIPNDERDTTMPAAMATTLRKLLTGELLTLASRQ

Kk khkkhkhkhkhkhkhkhkKhkkkx Kk khkkhkhkhhkhhkhhkhhh Ahhhkhhkhhhhkhhhhkhhkhkhkhk Kk *

QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGASERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGKRGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGITIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGAGERGSRGITIAALGPDGKPSRIVVIYTTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGASKRGSRGITIAALGPDGKPSRIVVIYMTG
QLIDWMEADKVAGPLLRSALPAGWEFIADKSGTGKRGSSGIIAALGPDGKPSRIVVIYTTG

ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok s ek k ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ok ko

SQATMDERNRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERNRQIAEI-—-——---— 255
SQATMDERDRQIAEIGGSLIKHW 263
SQATMDERDRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERDRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERDRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERDRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERDRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERDRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERNRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERNRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERNRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERNRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDELNRQIAEIGASLIKHW 263
SQATMDERNRQIAEIGASLIKHW 263

Kokokokokkk o kokkokokok

120
120
120
120
120
120
120
120
120
120
120
120
120
120
120

180
180
180
180
180
180
180
180
180
180
180
180
180
180
180



2/6

Figure 2

CTX-M-14 QTSAVOOKLAALEKSSGGRLGVALIDTADNTOVLYRGDERFPMCSTSKVMAAAAVLKQSE
CTX-M-19 QTSAVOOKLAALEKSSGGRLGVALIDTADNTOVLYRGDERFPMCSTSKVMAAAAVLKQSE
CTX-M-18 QTSAVOOKLAALEKSSGGRLGVALIDTADNTOVLYRGDERFPMCSTSKVMARAAVLKQSE
CTX-M-9 QTSAVOOKLAALEKSSGGRLGVALIDTADNTOVLYRGDERFPMCSTSKVMAAAAVLKQSE
CTX-M-16 QTSAVOOKLAALEKSSGGRLGVALIDTADNTOVLYRGDERFPMCSTSKVMAAAAVLKQSE
CTX-M-1 QTADVOOKLAELERQSGGRLGVALINTADNSQILYRADERFAMCSTSKVMAVAAVLKKSE
CTX-M-3 QTADVOOKLAELERQSGGRLGVALINTADNSQILYRADERFAMCSTSKVMAAAAVLKKSE
*‘k: koK ok ok ok ok ‘k*:.**********:****:*:***.****.*********.*****:**
CTX-M-14 TOKQLLNQPVEIKPADLVNYNPIAEKHVNGTMTLAELSAAALQY SDNTAMNKLIAQLGGP
CTX-M-19 TOKQLLNQPVEIKPADLVNYNPIAEKHVNGTMTLAELSAAALQY SDNTAMNKLIAQLGGP
CTX-M-18 TOKQLLNQPVEIKPADLVNYNPIAEKHVNGTMTLAELSAAALQYSDNTAMNKLIAQLGGP
CTX-M-9 TOKOLLNQPVEIKPADLVNYNPIAEKHVNGTMTLAELSAAALQY SDNTAMNKLIAQLGGP
CTX-M-16 TOKOLLNQPVEIKPADLVNYNPIAEKHVNGTMTLAELSAAALQY SDNTAMNKLIAQLGGP
CTX-M-1 SEPNLLNQRVEIKKSDLVNYNPIAEKHVDGTMSLAELSAAALQYSDNVAMNKLISHVGGP
CTX-M-3 SEPNLLNQRVEIKKSDLVNYNPIAEKHVNGTMSLAELSAAALQYSDNVAMNKLIAHVGGP
. :‘k*‘k* * Kk K :*‘k*‘k*‘k*‘k*‘k*‘k*:*‘k*:**************_******:::*‘k*
CTX-M-14 GGVTAFARAIGDETFRLDRTEPTLNTAIPGDPRDTTTPRAMAQTLROLTLGHALGETQRA
CTX-M-19 GGVTAFARAIGDETFRLDRTESTLNTAIPGDPRDTTTPRAMAQTLROLTLGHALGETQRA
CTX-M-18 GGVTAFARAIGDETFRLDRTEPTLNTAIPGDPRDTTTPRAMAQTLRQLTLGHALGETQRA
CTX-M-9 GGVTAFARAIGDETFRLDRTEPTLNTAIPGDPRDTTTPRAMAQTLRQLTLGHALGETQRA
CTX-M-16 GGVTAFARAIGDETFRLDRTEPTLNTAIPGDPRDTTTPRAMAQTLROLTLGHALGETQRA
CTX-M-1 ASVTAFARQLGDETFRLDRTEPTLNTAIPGDPRDTTSPRAMAQTLRNLTLGKALGDSQRA
CTX-M-3 ASVTAFARQLGDETFRLDRTEPTLNTAIPGDPRDTTSPRAMAQTLRNLTLGKALGDSQRA
. .*‘k*‘k*‘k :*‘k*********.*******‘k*‘k****:*********:****:***: :‘k*‘k
CTX-M-14 QLVTWLKGNTTGAASIRAGLPTSWTVGDKTGSGDYGTTNDIAVIWPQGRAPLVLVTYFTQ
CTX-M-19 QLVTWLKGNTTGAASIRAGLPTSWTVGDKTGSGDYGTTNDIAVIWPQGRAPLVLVTYFTQ
CTX-M-18 QLVTWLKGNTTGAASIRAGLPTSWTVGDKTGSGDYGTTNDIAVIWPQGRAPLVLVTYFTQ
CTX-M-9 QLVTWLKGNTTGAASIRAGLPTSWTAGDKTGSGDYGTTNDIAVIWPQGRAPLVLVTYFTQ
CTX-M-16 QLVTWLKGNTTGAASIRAGLPTSWTAGDKTGSGGYGTTNDIAVIWPQGRAPLVLVTYFTQ
CTX-M-1 QLVTWMKGNTTGAASIQAGLPASWVVGDKTGSGDYGTTNDIAVIWPKDRAPLILVTYFTQ
CTX-M-3 QLVTWMKGNTTGAASIQAGLPASWVVGDKTGSGDYGTTNDIAVIWPKDRAPLILVTYFTQ
*****:**********:****:**. .*******.************: .*‘k*‘k:‘k*‘k*‘k**

CTX-M-14 POONAESRRDVLASAARIIAEGL 263

CTX-M-19 POONAESRRDVLASAARIIAEGL 263

CTX-M-18 POONAESRRDVLASAARIIAEGL 263

CTX-M-9 POONAESRRDVLASAARIIAEGL 263

CTX-M-16 POONAESRRDVLASAARIIAEGL 263

CTX-M-1 POPKAESRRDVLASAAKIVTINGL 263

CTX-M-3 POPKAESRRDVLASAAKIVTDGL 263

* * :‘k*‘k***‘k*‘k*‘k*:*:::*‘k
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Figure 4
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Figure 6

EndoHf, glucanase de 66kDa
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Figure 7
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Figure 8

1-TEM36 (1100bp)
2-CTXM16 (1100bp)
3-TEM36-G¢-CTXM16 (2000bp)
4- CTXM16-G¢-TEM36 {2000bp)
Figure 10
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Figure 9
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Figure 12

1-Erel [1500bp)
*-TEM-36 [1o00bp)
3- EreB-6H-TEM 36 [2500bp)



