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Fig. 4

i

fmum ;

H
!

M
| g Median

STAR1

d median

STARS

minimum an

STAR8

STAR3
Plasmi

STARES

Fold over-expression by over-expressing clones
SCS

pSOH

[=] o Q o
] 0 < g N vo—

UR(PAW PUR WL W (SHUDN e8I IN]) uoKksaldXe~ien0 plo 4

74Q
]

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)



WO 03/004704 PCT/NL02/00390

5162

Fig. 5

-
o©
<
(™
172
<
%
[
[7>]

E
=
£ 2
x P-4
o b
£ 7}
-
]
<
8
[3]
-]
£
o
a o =2
€ E
£
g 5B
o
s
[:1]
>
[
>
£
8
r ©
@ %
o =
(=% w
b ol
$
A
Q
>
=]
Rl
(<]

w
[70]
(8]
73]
ey
2

s 8§ § § 8 8 8§ -

-

1600

($3lun eswigjjon;) uoleseldxe-26A0 Pjo 4

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)



WO 03/004704 PCT/NL02/00390

6/62

Fig. 6
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FIG 7
Vector for testing STAR activity
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FIG 15
STAR copy number dependency
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FIG 20
Vector for SINC element screening
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FIG 21
Vector for SINC element testing
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FIG 22
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Fig. 26

SEQ ID:1
>STAR1
ATGCGGTGGGGGCGCGCCAGAGACTCGTGGGATCCTTGGCTTGGATGTTTGGATCTTTCTGAGTTGCCTGTGCCGCGARAG
ACAGGTACATTTCTGATTAGGCCTGTGAAGCCTCCTGGAGGACCATCTCAT TRAGACGATGGTATTGGAGGGAGAGTCACA
GAAAGAACTGTGGCCCCTCCCTCACTGCAAAACGGAAGTGATTTTATTTTAATGGGAGTTGGRATATGTGAGGGCTGCAGG
AACCAGTCTCCCTCCTTCTTGGTTGGARAAGCTGGGGCTGGCCTCAGAGACAGGTTTTTTGGCCCCGCTGGGCTGGGCAGT
CTAGTCGACCCTTTGTAGACTGTGCACACCCCTAGAAGAGCAACTACCCCTATACACCAGGCTGGCTCAARGTGARRAGGGGC
TCTGGGCTCCAGTCTGGAARATCTGGTGTCCTGGGGACCTCTGGTCTTGCTTCTCTCCTCCCCTGCACTGGCTCTGGGTGC
TTATCTCTGCAGAAGCTTCTCGCTAGCRAACCCACATTCAGCGCCCTGTAGCTGAACACAGCACARAAAGCCCTAGAGATC
BAAAGCATTAGTATGGGCAGTTGAGCGGGAGGTGAATATTTAACGCTTTTGT TCATCAATAACTCGTTGGCTTTGACCTGT
CTGAACAAGTCGAGCAATAAGGTGAAATGCAGGTCACAGCGT CTAACARATATGAARATGTGTATATTCACCCCGGTCTCC
AGCCGGCGCGCCAGGCTCCC ’

SEQ ID:2

>STAR2

GGGTGCTTCCTGAATTCTTCCCTGAGAAGGATGGTGGCCGGTAAGGTCCGT GTAGGTGGGGTGCGGCTCCCCAGGCCCCGG
CCCGTGGETGGTGGCCGCTGCCCAGCGGCCCGGCACCCCCATAGTCCATGGCGCCCGAGGCAGCGTGGGGGAGGTGAGTTAG
ACCRAARGAGGGCTGGCCCGGAGTTGCTCATGGGCTCCACATAGCTGCCCCCCACGAAGACGGGGCTTCCCTGTATGTGTGG
GGTCCCATAGCTGCCGTTGCCCTGCAGGCCATGAGCGTGCGGGT CATAGT CGGGGGTGCCCCCTGCGCCCGCCCCTGCCGL
CGTGTAGCGCTTCTGTGGGGGTGGCGGGGGTGCGCAGCTGGGCAGGGACGCAGGGTAGGAGGCGGGGGGCAGCCCGTAGGT
ACCCTGGGGGGGCTTGGAGAAGGGCGGGGGCGACTGGGGCTCATACGGGACGCTGTTGACCAGCGAATGCATAGAGTTCAG
ATAGCCACCGGCTCCGGGGGGCACGGGGCTGCGACTTGGAGACTGGCCCCCCGATGACGTTAGCATGCCCTTGCCCTTCTG
ATCCTTTTTGTACTTCATGCGGCGATTCTGGARCCAGATCTTGATCTGGCGCTCAGT GAGGT TCAGCAGATTGGCCATCTC
CACCCGGCGCGGCCGGCACAGGTAGCGGTTGAAGTGGAACTCTTTCTCCAGCTCCACCAGCTGCGCGCTCGTGTAGGCCGT
GCGCGCGCGCTTGGACGAAGCCTGCCCCGGCGGGCTCTTGTCGCCAGCGCAGCTTTCGCCTGCGAGGACAGAGAGAGGAAG
AGCGGCGTCAGGGGCTGCCGCGGCCCCGCCCAGCCCCTGACCCAGCCCGGCCCCTCCTTCCACCAGGCCCCAA

SEQ ID:3

>STAR3
ATCTCGAGTACTGAAATAGGAGTAAATCTGAAGAGCAAATAAGATGAGCCAGAAAACCATGAAARGAACEBGGGACTACCAG
TTGATTCCACRAGGACATTCCCAARGGTGAGAAGGCCATATACCTCCACTACCTGAACCRATTCTCTGTATGCAGATTTAGC
AAGGTTATAAGGTAGCAAAAGATTAGACCCAAGAAARATAGAGAACTTCCAATCCAGTARAAATCATAGCARATTTATTGAT
GATAACAATTGTCTCCAAAGGAACAAGGCAGAGTCGTGCTAGCAGAGGAAGCACGTGAGCTGAARACAGCCARATCTGCTT
TGTTTTCATGACACAGGAGCATARAGTACACACCACCAACTGACCTATTAAGGCTGTGGTAAACCGATTCATAGAGAGAGG
TTCTAAATACATTGGTCCCTCACAGGCAAACTGCAGTTCGCTCCGAACGTAGTCCCTGGAAATTTGATGTCCAGTATAGAA
AAGCAGAGCAGTCAAARAATATAGATARAGCTGARCCAGATGTTGCCTGGGCAATGTTAGCAGCACCACACTTAARGATATA
ACCTCAGGCTGTGGACTCCCTCCCTGGGGAGCGGTGCTGCCGGCGGCGGECGGGCTCCGCARCTCCCCGGCTCTCTCGCCC
GCCCTCCCGTTCTCCTCGGGCGGCGGCGGGGGCCGGGACTGCGCCGCTCACAGCGGCGGCTCTTCTGCGCCCGGCCTCGGA
GGCAGTGGCGGTGGCGGCCATGGCCTCCTGCGTTCGCCGATGT CAGCATTTCGAACTGAGGGTCATCTCCTTGGGACTGGT
TAGACAGTGGGTGCAGCCCACGGAGGGCGAGTTGAAGCAGGGTGGGGTGTCACCTCCCCCAGGRAGTCCAGTGGGTCAGGG
BACTCCCTCCCCTAGCCAAGGGAGGCCGTGAGGGACTGTGCCCGGTGAGAGACTGTGCCCTGAGGARAGGTGCACTCTGGC
CCAGATACTACACTTTTCCCACGGTCTTCAAARACCCGCAGACCAGGAGATTCCCTCGGGTTCCTACACCACCAGGACCCTG
GGTTTCAACCACAAARACCGGGCCATTTGGGCAGACACCCAGCTAGCTGCAAGAGTTGTTTTTTTTTTTATACTCCTGTGGC
ACCTGGAACGCCAGCGAGAGAGCACCTTTCACTCCCCTGGAAAGGGGGCTGAAGGCAGGGACCTTTAGCTGCGGGCTAGGG
GGTTTGGGGTTGAGTGCGGCGGAGGGGAGAGGGAAAAGGCCTCGTCATTGGCGTCGTCTGCAGCCAATAARGGCTACGCTCCTC
TGCTGCGAGTAGACCCAATCCTTTCCTAGAGGTGGAGGGGGCGGGTAGGTGGAAGTAGAGGTGGCGCGGTATCTAGGAGAG
AGAAARAGGGCTGGACCAATAGGTGCCCGGARGAGGCGGACCCAGCGGTCTGTTGATTGGTATTGGCAGTGGACCCTCCCC
CGGGGTGGTGCCGGAGGGGGGGATGATGGGTCGAGGGETGTGTTTATGTGGAAGCGAGATGACCGGCAGGAACCTGCCCCA
ATGGGCTGCAGAGTGGTTAGTGAGTGGGTGACAGACAGACCCGTAGGCCAACGGGTGGCCTTAAGTGTCTTTGGTCTCCTC
CAATGGAGCAGCGGCGGGGCGGGACCGCGACTCGGGTTTAATGAGACTCCATTGGGCTGTAAT CAGTGTCATGTCGGATTC
ATGTCAACGACAACAACAGGGGGACACAAARATGGCGGCGGCTTAGT CCTACCCCTGGCGGCGGCGGCAGCGGTGGCGGAGG
CGACGGCACTCCTCCAGGCGGCAGCCGCAGTTTCTCAGGCAGCGGCAGCGCCCCCGGCAGGCGCGGTGGCGGTGGCGCGCA
GCCAGGTCTGTCACCCACCCCGCGCGTTCCCAGGGGGAGGAGACTGGGCGGGAGGGGGGAACAGACGGGGGGGGATTCAGG
GGCTTGCGACGCCCCTCCCACAGGCCTCTGCGCGAGGGTCACCGCGGGGCCGCTCGGGGTCAGGCTGCCCCTGAGCGTGAC
GGTAGGGGGCGGGGGARAGGGGAGGAGGGACAGGCCCCGCCCCTCGGCAGGGCCTCTAGGGCAAGGGGGCGGGGCTCGAGG
AGCGGAGGGGGGCGGGGCGG

SEQ ID:4

>STAR4

GATCTGAGTCATGTTTTAAGGGGAGGATTCTTTTGGCTGCTGAGTTGAGAT TAGGTTGAGGGTAGTGAAGGTARAGGCAGT
GAGACCACGTAGGGGTCATTGCAGTAATCCAGGCTGGAGATGATGGTGGTTCAGTTGGAATAGCAGTGCATGTGCTGTAAC
AACCTCAGCTGGGAAGCAGTATATGTGGCGTTATGACCTCAGCTGGAACAGCAATGCATGTGGTGGTGTAATGACCCCAGC
TGGGTAGGGTGCATGTGGTGTAACGACCT CAGCTGGGTAGCAGTGTGTGTGATGTAACAACCTCAGCTGGGTAGCAGTGTA
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CTTGATAAAATGTTGGCATACTCTAGATTTGTTATGAGGGTAGTGCCATTAAATTTCTCCACAAATTGGTTGTCACGTATG
AGTGARAAGAGGAAGTGATGGAAGACTTCAGTGCTTTTGGCCTGAATARATAGAAGACGTCATTTCCAGTTAATGGAGACA
GGGAAGACTAAAGGTAGGGTGGGATTCAGTAGAGCAGGTGTTCAGTTTTGAATATGATGAACTCTGAGAGAGGRRRAACTT
TTTCTACCTCTTAGTTTTTGTGACTGGACT TAAGAATTAAAGTGACATAAGACAGAGTAACAAGACARARATATGCGAGGT
TATTTAATATTTTTACTTGCAGAGGGGAATCTTCAAARGAARAATGAAGACCCARAGAAGCCATTAGGGTCARAAGCTCAT
ATGCCTTTTTAAGTAGAARATGATARATTTTAACARTGTGAGARGACARAGGTGTTTGAGCTGAGGGCAATARATTGTGGG
ACAGTGATTAAGRAATATATGGGGGAAATGAAATGATAAGTTATTTTAGTAGATTTATTCTTCATATCTATTTTGGCTTCA
ACTTCCAGTCTCTAGTGATAAGAATGTTCTTCTCTTCCTGGTACAGAGAGAGCACCTTTCTCATGGGAAATTTTATGACCT
TGCTGTAAGTAGARAGGGGAAGATCGATCTCCTGTTTCCCAGCATCAGGATGCARACATTTCCCTCCATTCCAGTTCTCAA
CCCCATGGCTGGGCCTCATGGCATTCCAGCATCGCTATGAGTGCACCTTTCCTGCAGGCTGCCTCGGGTAGCTGGTGCACT
GCTAGGTCAGTCTATGTGACCAGGAGCTGGGCCTCTGGGCAATGCCAGTTGGCAGCCCCCATCCCTCCACTGCTGGGGGCC
TCCTATCCAGAAGGGCTTGGTGTGCAGAACGATGGTGCACCATCATCATT CCCCACTTGCCATCT TTCAGGGGACAGCCAG
CTGCTTTGGGCGCGGCAAAARACACCCAACTCACTCCTCTTCAGGGGCCTCTGGTCTGATGCCACCACAGGACATCCTTGA
GTGCTGGGCAGTCTGAGGACAGGGAAGGAGTGATGACCACARAACAGGAATGGCAGCAGCAGTGACAGGAGGAAGTCAARG
GCTTGTGTGTCCTGGCCCTGCTGAGGGCTGGCGAGGGCCCTGGGATGGCGCTCAGTGCCTGGTCGGCTGCARGAGGCCAGC
CCTCTGCCCATGAGGGGAGCTGGCAGTGACCARGCTGCACTGCCCTGGTGGTGCATTTCCTGCCCCACTCTTTCCTTCTAA
GATCC

SEQ ID:5

>STARS
AGCAGAGATCTTATTTCCCGTATTCCCTTGTGGCACAGCACCTCCCACGCCAAAGCABACCAAAGCARRGGAGCCCTTGAT
GAGGAGGGGCCTTCCCCCAACCTGGTCTCCCACAGGTCCTACATACGTACCCACCCCAGACACACAGAGCTGCTTCCTGCT
CTCACACCAGACTGAGCTGTGCCCAGACATTTCCCCTAGCACTAACCAACTCTTTCARAAATACATTTTTCTCTARAARAGA
ACAAGTTTAAACAAAGTTGACTCATTTTAAGAACTGTTTAGAAGATAACCTTGTGTTTATTAATTATGTATTTGCAGAAAT
TGGAGGCAGAAGGTTACCAACATTGCCTGGTGTCCAGCCAGGAGGTAGAGCGTGGTGGCATCCAGAACCTTCCTCCAACTC
CTGCCTGGCGTGGTTTTTATTCATCTTTGTATT CCCAAGAAACTTCTCAGTGTCTCAGGAGTGTTAGGCACTCAGTACGTG
TTTGGTAGTTACATGAATGAATGCATAATGACTAAGTGAGTTAATGGATGAAGCTAATTGTCTCTCCCTTTTGCTTTTCCA
GAGCTTTCCAAGGTGAAAGTGTTGGACACTCTTTCTTCATCTCAGATTTAATCAACTAAGAATGCTGCAAATTGAACACCA
GTCCACARAACTCAGGAATACATGAARRAGCATTGTGCCTTATTTTTAACTAACTCAAATTCTATGTCAGTCTCCCTTTTAT
GCTGGATGTTGGCGCTAAATCTCAGTGGGTTCCTCATTCTGCCAGACCTGTGTCCAGTTTGGGGGCTTCACATAGAGCCAC
CCCATCACAGGAGAGGGAAGGGTCTTGCTCT TGGTTGCCATCACTCCACCCTCTTGTCTTCCGAGCTTTGATGTTCACTTT
CCTTTTCACCACTCGGAAGCTTCCTGCCATGATACATTGAGACCTCAATGTTAATGCCAATTGGGGTTTGGGGTTCTCATA
AACTCAGAAGTCCAGGABRAATCGCCTGCTGCCTCCCACAACACTCTGAGGGCATTCTGGAATCCTACCACTTACCTGGAGC
CTGCTGGCCTCAACTGTTTTGAAGTCTGTGTCTGGGCCATGCAGGTARATGGGAGGATGTTCTGTGGCCATAAARATACCC
GAAGTCCCACCTAAAGTTGATGCAGGGTCTTCTGCATTTCATTGCAAAATTGTTCTATCATTTCTATAGTTTTCAGCCTAC
AGTCAGGGGCCAGGACTTTGCACCCTTGGTAARACCTCAATCTCTTCTCCTTCCTGGCTTCTACTCCTTTCTCCCTCAATCC
CAAATCAAGGCCCTTGATTGTCTGGAGGTAGGARAGCCTGGTTCTGGCTCATGATATAGTCTACATCATAGCCTTTGTCAT
CTCATGGATTCACTCAACAACCGTGTGTGGATGGGGCCACCCAATATGTGCCAGGAGTTGAGGACACGCAGGGTTATGATG
ATGAAATAGATAAGGGGCCCACACTCACGGACCCTGCAGGACAGTGGAGCTGTGGACCCAGCATGCGAGTAARRGACCCAGT
GAGCTCACCAGACAGATCATTTARATCAGGTG

SEQ ID:6

>STAR6
TGACCCACCACAGACATCCCCTCTGGCCTCCTGAGTGGTTTCTTCAGCACAGCTTCCAGAGCCAAATTARACGTTCACTCT
ATGTCTATAGACARAAAGGGTTTTGACTAAACTCTGTGTTTTAGAGAGGGAGTTAAATGCTGTTARCTTTTTAGGGGTGGG
CGAGAGGGATGACAAATAACAACTTGTCTGAATGTTTTACATTTCTCCCCACTGCCTCARGAAGGTTCACAACGAGGTCAT
CCATGATAAGGAGTAAGACCTCCCAGCCGGACTGTCCCTCGGCCCCCAGAGGACACTCCACAGAGATATGCTAACTGGACT
TGGAGACTGGCTCACACTCCAGAGARAAGCATGGAGCACGAGCGCACAGAGCAGGGCCAAGGTCCCAGGGACAGAATGTCT
AGGAGGGAGATTGGGGTGAGGGTAATCTGATGCAATTACTGTGGCAGCTCARCATT CAAGGGAGGGGGAAGARAGAAACAG
TCCCTGTCAAGTAAGTTGTGCAGCAGAGATGGTAAGCTCCARAATTTGARACTTTGGCTGCTGGABAGTTTTAGGGGGCAG
AGATAAGAAGACATAAGAGACTTTGAGGGTTTACTACACACTAGACGCTCTATGCATTTATTTATTTATTATCTCTTATTT
ATTACTTTGTATAACTCTTATAARTAATCTTATGAARACGGAARACCCTCATATACCCATTTTACAGATGAGARAAGTGACAA
TTTTGAGAGCATAGCTAAGAATAGCTAGTAAGTARAGGAGCTGGGACCTARACCAAACCCTATCTCACCAGAGTACACACT
CTTTTTTTTTTTCCAGTGTAATTTTTTTTAATTTTTATTTTACTTTAAGTTCTGGGATACATGTGCAGAAGGTATGGTTTG
TTACATAGGTATATGTGTGCCATAGTGGATTGCTGCACCTATCAACCCGTCATCTAGGTTTARGCCCCACATGCATTAGCT
ATTTGTCCTGATGCTCTCCCTCCCCTCCCCACACCAGACAGGCCTTGGTGTGTGATGTTCCCCTCCCTGTGTCCATGTGTT
CTCACTGTTCAGCTCCCACTTATGAGTGAGARCGTGTGGCTATTTGGTTTTCIGTTCCTGTGTTAGTTTGCTGAGGATGATG
GCTTCCAGCTTCATCCATGTCCCTGCAAAGGACACGATC

SEQ ID:7

>STAR7
ATCATGCCAGCTTAGGCGACAGAGTGAGACTGGACATARTAACAATAATAARTAAARAATAAATAAATAAAACAAT TATCTGA
GAGGAAAAATTTGATTCATAATAAAGAGAATARAGGTTTTTGGCGTGTTTGTTTTGTTTTCACCTARGARACAGCTGTTCCC
CTCATTGGGTTAGTTTTATTTGCAAGCAGARAT CATCTCCGCATGATTTCCAGGGTGATGGARAACTGAATATGAATCCAC
CTTCTGCCATCTATTCACTTGTCACATTTAATAAGACACT CATGCCTATTTTAGCATGTTTTCTTCCCTACCAAATGAGTT
AGTAACATCAAGAGATTAAAATAACACAARATAAGAACATTGARGGTATTCARATGTTACATACARATATTARACACAATAT
TATTATAATTATTCCTGGAAATGACATTGCCTCTACTCTCAAGGTAAAGGTCATTTTTCTTGATTTARAACTTTTTTCTCAA
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GTTTGAAATCTCTAAGTTTCAACCCGTAATCTATTTGCAAGTTTGTGCARATTT TAGGGAT TGAATCCATAGTAATTAGTG
ATTTATTGTGGTGTAGGGAGACAAGT CAARAGAATCAGGACTGCTAGGTAGATGACTAAGGAARGGATGGTTCACGAGGTG
ACATAAAGCACTCAGAAGAAARAGGTCAGGAAACGGAGGACAGAARAAAACCTAAGTTCTGCTGGGTGATGCTGAATTTGT
CATCACAAAATCTGCATTGTGGAAGCTTTAGCTATTGAGGAGATTGCTCARGTGTAGAACTGAGAACAATAGGCAGTGAAC
CCGAGAGAACATCAAGAGACTGAGAGAARATGAACCAGACTTCCAGGTGCTCCATGTTCCARCCAACATTTTGTATTGTCA
GAAGGAATTGAGAGGCAAAAGGAAACCCAATARAARATAARACAGGARAGGGCATACATGATTACCACCCCTTTTCTCACC
AGCTGCTCATGGACCAGCTTTCTCCTAGTGCTATTTTCTTGGTCACTGCATCACTCTGCTAARCATAGTTTCCCCACTAGCT
CTGAGGCTGTCCCAGAGGGGAAGCCAGCTGTCATCTCCTTCTTCCACACTCTGTTGGAGGAARCCTGTCATTAGCAGCTCCC
TACTAAARCGCATTTATGACARACAGGCAGGAGATAATTAACTAGAAAGTGAACARACTCAAACTTCAGAGCCTCTCATTTG
TATGAATGCCCT TGTAAGGTCTTGGGCCTATTT TAATATTTATAAATGTGTTATTTTCTTCTARAGAARACCACCRAATTG
TATAAGCTACAGAATCTGCARAACTGAGGTCCATCCATGCACTCAGGATACATTCATAGCATCTCTGAGCTGGAARATATC
TTARAGGTCATATATGTCCTCCARCACTGCAAGAATCTCTCTGGCAGCATTCTTTTARRATCATCATCTARAAGAGGGAAA
TCCCCAGCTGTGTTTGGATTTTGCTCTGTCACTTGTCCAGTTTCCCCATCCATARARGGGCAACARATATGAATTTCCTGAT
AAGGTAGTTGTTAATATAAATACAAAGTGCGTAGCCACTTCCCTAAGARARAATATGGGGTT TCTGCTTCACAGTCTAGGGA
GAGGAARARAAARGGGGGGTCAGAAGTGATTATTATTATCATTCTATATTGGAATGTTTTCAGACATARARAGCTCACCACG
TCTTAGGCCAGACAGATGCATTATGAAAGT TAAGCTAAGTCTTCCTCATCATGAGCTGCACCTATATCCCCATTACTTCTT
CTAGAACTGCATARATTTATTTATTCTTTCT TCAARAGT TTGAGAGAGCCATTCTTGTCCTCTARGATTTTTTTTTTTTTTT
TTGGAGACAGAGTCTCCGTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACTATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGA
TTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACARGCACGCACCACCACRACCAGCTAATTTTTCGTAT
TTTTTAGTAGAGACGAGGTTTTACCATGTTGGCCAGGCTGGT CTTGAACTCCTGACCTCGGGTGATCCACCCACCT

SEQ ID:8

>STARS
GAGATCACCTCGAAGAGAGTCTAACGTCCGTAGGAACGCTCTCGGGTTCACAAGGATTGACCGAACCCCAGGATACGTCGC
TCTCCATCTGAGGCTTGCTCCARATGGCCCTCCACTATTCCAGGCACGTGGGTGTCTCCCCTARCTCTCCCTGCTCTCCTG
AGCCCATGCTGCCTATCACCCATCGGTGCAGGTCCTTTCTGAAGAGCT CGGGTGGATTCTCTCCATCCCACTTCCTTTCCC
AAGARAGAAGCCACCGTTCCAAGACACCCAATGGGACATTCCCCTTCCACCTCCTTCTCCAAAGTTGCCCAGGTGTTCATC
ACAGGTTAGGGAGAGAAGCCCCCAGGTTTCAGTTACAAGGCATAGGACGCTGGCATGAACACACACACACACACACACACA
CACACACACACACACACACGACTCGAAGAGGTAGCCACAAGGGTCATTAAACACTTGACGACTGTTTTCCAAAAACGTGGA
TGCAGTTCATCCACGCCARAGCCAAGGGTGCAARGCARACACGGAATGGTGGAGAGATTCCAGAGGCTCACCAARACCCTCT
CAGGAATATTTTCCTGACCCTGGGGGCAGAGGTTGGAAACATTGAGGACATTTCTTGGGACACACGGAGAAGCTGACCGAC
CAGGCATTTTCCTTTCCACTGCAAATGACCTATGGCGGGGGCATTTCACTTTCCCCTGCARATCACCTATGGCGAGGTACC
TCCCCAAGCCCCCACCCCCACTTCCGCGRATCGGCATGGCTCGGCCTCTATCCGGGTGTCACTCCAGGTAGGCTTCTCAAC
GCTCTCGGCTCAAAGAAGGACAATCACAGGT CCAAGCCCAARGCCCACACCTCTTCCTTTTGTTATACCCACAGAAGTTAG
AGAAAACGCCACACTTTGAGACAAATTAAGAGTCCTTTATTTAAGCCGGCGGCCAAAGAGATGGCTAACGCTCARRATTCT
CTGGGCCCCGAGGAAGGGGCTTGACTAACTTCTATACCTTGGTT TAGGAAGGGGAGGGGAACTCARATGCGGTAATTCTAC
AGAAGTAAAAACATGCAGGAATCAAAAGAAGCAAATGGTTATAGAGAGATAAACAGTTTTAAAAGGCAAATGGTTACAAAA
GGCAACGGTACCAGGTGCGGGGCTCTARATCCTTCATGACACTTAGATATAGGTGCTATGCTGGACACGAACTCAAGGCTT
TATGTTGTTATCTCTTCGAGAAAAATCCTGGGAACTTCATGCACTGTTTGTGCCAGTATCTTATCAGTTGATTGGGCTCCC
TTGAAATGCTGAGTATCTGCTTACACAGGTCAACT CCTTGCGGAAGGGGGTTGGGTAAGGAGCCCTTCGTGTCTCGTARAT
TAAGGGGTCGATTGGAGT TTGTCCAGCATTCCCAGCTACAGAGAGCCTTATTTACATGAGAAGCAAGGCTAGGTGATTAARA
GAGACCAACAGGGAAGATTCAAAGTAGCGACTTAGAGTAAAAACAAGGTTAGGCATTTCACTTTCCCAGAGAACGCGCAAR
CATTCAATGGGAGAGAGGTCCCGAGTCGTCRARGTCCCAGATGTGGCGAGCCCCCGGGAGGARARACCGTGTCTTCCTTAG
GATGCCCGGAACAAGAGCTAGGCTTCCGGAGCTAGGCAGCCATCTATGTCCGTGAGCCGGCGGGAGGGAGACCGCCGGGAG
GCGAAGTGGGGCGGGGCCATCCTTCTTTCTGCTCTGCTGCTGCCGGGGAGCT CCTGGCTGGCGTCCAAGCGGCAGGAGGCC
GCCGTCCTGCAGGGCGCCGTAGAGTTTGCGGTGCAGAGT

SEQ ID:S

>STARS
ATGAGCCCCCAARAATGATCCTCTGGCTTATGACAACCTGATGCAGCCCAGGARATGCCTGCAACATGCCCACTAGCAGCT
GGGAACCCCTCTGTGAGGAAGAGAACGTTTTACATTAAGAAACCCTTTGTTTTGCAGCAGAGACTATTCAGGTCACACATG
TGTGGCCTCTCAGTTCTTTGAGCCATTTGRAGTTCTCTATCCTTGCTGGGAGGCTGAGCTCTCCATGGARRACCTGGTCCGA
TAGTGAGAGGAGCAGACCCTCTGGAAACACCTTTTTACACCTGACCAAAGCAGCCAGTCATGGGCCAGTGATGCARCAAGG
TCAACCGGTGCATTCTGGCCCCTCAGARAAGCAGCCCCCGGGAAGGTCAGGAGGAGGCTGCTGACTCCCTCTTCCCCTGCA
GCCGCCCCAAGCACACCCAGGAGCCCTGCAGGTTTGGGTTCACCAGGTGCCAGCAGGTCCCACGATGCTGCATTTCTTACG
AGCTCCTGGAGGATGCAGATGGTCCTGGTCAGAGGCTGCATTCTGAGTATCAGGAGCCATGGGGCAACGTTTCTGCGATTG
AGGAAGGGGCATTTCTGGGGTGGGCAGAACAAAGGTCTTTGGCTGAGCTGGAGCATCCGCCTCCATCAGTGTTTTCCGGCA
ACTGTACTATCCATCGTCTTCCCTTCCCACAGCTGACCATGGCTTTGGAAAATGCTCTGAAACTTTCT TTTCAGAAGAGTT
GACTCCCAACTCCACACTTAGGGGAAGTCAAGCCTACTTCTCAGAAT TCAGAGAAGGCATAAAARAGAATTCATTTCTAAA
GGCCCTTTAGAAGTAACTTCAGGTCTGACAGCGGCCAGCTAATTTCTGGTCGCCTTCCAGGAATCTTCTGACTGCARAAAA
AAAGCATTTACCACCTGAACACAAACCCAGTTACAGATAGAAAAACATAGTCATTTAAATAGAATATAAGCATCTGGCCTC
TGCCCATCATAATGGAGTAACACAARAATCTATTTTCAARAGGAAACTARATATTAT TGACCARAACATGAATGGGGAGAC *
CTCAGGGTGATACAGCTCTTGCCTGGATGGAATTTGTAATCAAGAGGATGAGACAGGATTGTAACTTGTGCCAATGTGAAA
GGGTTTGCTCAGGTATCATTCATTTTGCTTARATGCATGGGTAATTTCCAAAGTTCTTTGGAGCTGAATTTCACAATTTAG
TGCAGGTCCTGGTGAGCCCACCTTGACTTATCTCACAGTACAATGCAGTGGCGTGGCTACAATGCTGGGCARGAGARGCCA
ATGTCAACAGCCCAGGAGTGGCTGGGTCCTTACCAGGCTCCCAGGCATGCTTCATGGTGGGCCCTGGGCTGGGAGGAACAG
CACCTTTGCCTGGTCCATGAGTATCTGGGTCAAACTCTCCTGTGGACACAGAAGGCCATGGCGACAGGCATTCCCAGGAAA
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BGAARAGGGCAGCAGCTGAAATCGTCAGGTGGAGAAGGCAGTCATCCT TGCTCAGTCAACTCTAATCCGGCTGCCTCCTCC
TCAGCTTCAGGGTGAACCTCTCCTARGCTGTGTCTTTGGTATCTGATGGGCATTAGGTGC TGGTGARARAGCTGGAGGGTC
CTTTGGGATATTACAGAAGCCCAATCTAGCCT TGTATTCAATATCTAGGCACTCTCACCCCTGAAGTTCTACGTTTCCAGA
TTTCTGAARRCATGGGAAAGCATGTGTGTGATGTCTGAGGTCCCCCTCAGCCTCTGGTGTAGGGTTAGGAGGGCTCTAAAG
GGTGGCAGCTCCAGTGTCCCAGTGGGGCCTGAAGTTGGTCCCTTCCCTTCCCAGCTCCCATCCATGGTTTAGCCCRATCCC
TTCCGTACCTAAGAGTACTGCACATGGATGCTCCACGCAGAGCCTCTGCTCCACTCCCAGGAAGTG

SEQ 1ID:10

>STARLQ .
AGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGARACCCTGTCCCTACAARAARTACAAABATTAGCCGGGCGTGGT
GGGGGGCGCCTATAATCCCAGCTACT CAGGATGCTGAGACAGGAGARTTGTTTGAACCCGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAR
CTGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGTGACAGAGAGAGACTCCGTCTCAACAACAGACARACAARCAARCARACAAC
BACAAAMATGTTTACTGACAGCTTTATTGAGATARRATTCACATGCCATARAGGTCACCTTCTACAGTATACRATTCAGTG
GATTTAGTATGTTCACAARAGTTGTACGTTGTTCACCATCTACTCCAGAACATTTACATCACCCCTARAAGAAGCTCTTTAG
CAGTCACTTCTCATTCTCCCCAGCCCCTGCCAACCACGAATCTACTNT CTGTCTCTATTCTGAATATTTCATATAARGGAG
TCCTATCATATGGGCCT TTTACGTCTACCTTCTTTCACTTAGCATCATGT TTTTARGATTCATCCACAGTGTAGCACGTGT
CAGTTAATTCATTTCATCTTATGGCTGGATAATGCTCTATTGTATGCATATCCCTCACTTTGCTTATCCATTCATCAACTG
ATTGACATTTGGGTTATTTCTACTTTTTGACTAT TATGAGTAATGCTGCTATGAACATTCCTGTACCAATCGTTACGTGGA
CATATGCTTTCAATTCTCCTGAGTATGTARCTAGGGTTGGAGTTGCTGGGTCATATGTTAACTCAGTGTTTCATTTTTTTG
AAGAACTACCAAATGGTTTTCCAAAGTGGATGCAACACTTTACATTCCCACCAGCAAGATATGAAGGTTCCAATGTCTCTA
CATTTTTGCCAACACTTGTGATTTTCTTTTATTTATTTATTTATTTAT TTATTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTCACCC
BAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATTTCAGCTCACTGCAAT CTCCACCTCTCGGGCTCAAGCGATACTCCTGCCTCAACCTCC
CGAGTAACTGGGATTACAGGCGCCCACCACCACACCAAGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCATCATGT
CGGCCAGGNTGTACTCGAACTCTGACCTCAAGT

SEQ ID:11

>STAR11
GATTCTGGGTGGGTTTGATGATCTGAGAGTCCCTTGAATAAARAGAATTCTAGAAAAGCTGTGAAACTTCACCTTTCCCCT
ATTCTTAACCTTACTTGCCTTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGGATGACT TAAGGCCAGGAGTTTGAGAATGTAGTGAGCTATG
ACCACACCGGTTACACTCAAGCCTGGGCGAGACCACAACAAAAACCTTACCTGCCARACTGCT CCATGCTGGAARATTTATTT
CGTTTCTTGGATTGTGGAAAGAACTGGCTTACTGAAAACCACACTTCTCTAAAACCCTTCTTCCAGTTAGGTGTTAAGATT
TTAACAGCCTTTCCTATCTGAATAAAAACTGCACACAAAGTAARCTTAAGAGATGTCAACAACTCATCTGTTTGTTACAAG
ATGAGTCTCCATGCTTCATCGCCT GTGGGGAATCCTCATCAGCGTCTAGTGGCARAGACTCCTGTGTGCTCACCGARACGC
TCCCCTTCCTCCAGGGCACACAGTCACATGGATTTCCCATGCACCCTGGCAGCTCAGCAGGAGTCCATGACTTAAGAAGGC
CARTGGACTGTGGGTGAAGT CTGTGGACGGGGAAGCCACATGCGTCACTTCCAGGCCTGGGCGTGTGCATCCTCCACTCTC
TTCCCCTGTGGGTGCAGAAGGCGCGGGCAGAGGGCCCTGARACCTTGGAGGTCGGTGGAGCCCAARATGAAGGAGCGTGGGC
CTCTGGGTCTTCATGTAAATTTAGGTAACACTGAACTGTCAGGTGAACAAGAAATAAACGTCARATGTATTCAGTCGATTA
GATTTGGTGATGGTTGTTACAGCGGT TACCCTCCCTCAACATAATAAATT TTCAAACAACTCATAATGGCTCACTCATGTA
TAAAATATTCCATATGAAATCCCGGGATAACATGCTTATTCTAGCTCAAGCTTAATCAGAGTAGTCCATCTGAGGGAGGAG
ATAGTAGAGGGCAGCAAGGGGTTGTCACTGAAGATAACTAGCCTTGCTAAAAGAAT GGTTGAAGAAGTGAGCTACAGATAG
GGTAAATCCACATCTCAGACATTCTGTGATGGTCCTGATAT TATCCTAAAGTAAAATGTAGAGTTGAACCATTTITAATTAG
ATTCTAGAATTCTATTAATTTATAAGATGGGCATTTCCACAAAGGACTARACARAAGTACAAGAGGATTAAATAATCATCCA
CATGGGAGGCACCGCCTTGCACTTTARARATGATGGAGCTTATCAAGACTGGCTGTGGATATCTGTCCCTGGGAGGGTTTTT
TCCCCCATTTTTTTCCTTTTTGAGACATGTTCTCGCTATGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACT CCTGGGCTCAAGTGATCCT

SEQ ID:12

>STAR12
ATCCTGCTTCTGGGAAGAGAGTGGCCTCCCTTGTGCAGGTGACTTTGGCAGGACCAGCAGRAACCCAGGTTTCCTGTCAGG
AGGAAGTGCTCAGCTTATCTCTGTGAAGGGTCGTGATAAGGCACGAGGAGGCAGGGGCTTGCCAGGATGTTGCCTTTCTGT
GCCATATGGGACATCTCAGCTTACGTTGTTARGAAATATTTGGCAAGAAGATGCACACAGAATTTCTGTAACGARTAGGAT
GGAGTTTTAAGGGTTACTACGAARAAMAGAARACTACT GGAGAAGAGGGAAGCCARACACCACCAAGTTTGAART CGATTT
TATTGGACGAATGTCTCACTTTARATTTAAATGGAGTCCAACTTCCTTTTCTCACCCAGACGT CGAGARGGTGGCATTCAA
AATGTTTACACTTGTTTCATCTGCCTTTTTGCTAAGTCCTGGTCCCCTACCTCCTTTCCCTCACTTCACATTTGTCGTTTC
ATCGCACACATATGCTCATCTTTATATTTACATATATATAATTTTTATATATGGCTTGTGARATATGCCAGACGAGGGATG
AAATAGTCCTGAAAACAGCTGGAARATTATGCAACAGTGGGGAGATTGGGCACATGTACAT TCTGTACTGCARAGTTGCAC
AACAGACCAAGTTTGTTATRAGTGAGGCTGGGTGGTTTTTATTTTTTCTCTAGGACARCAGCTTGCCTGGTGGAGTAGGCC
TCCTGCAGAAGGCATTTTCT TAGGAGCCTCARACTTCCCCARGRAGRGGAGAGGGCGAGACTGGAGTTGTGCTGGCAGCACA
GAGACAAGGGGGCACGGCAGGACTGCAGCCTGCAGAGGGGCTGGAGRAGCGGAGGCTGGCACCCAGTGGCCAGCGAGGCCC
AGGTCCAAGTCCAGCGAGGTCGAGGTCTAGAGTACAGCAAGGCCAAGGTCCAAGGTCAGTGAGT CTAAGGTCCATGGTCAG
TGAGGCTGAGACCCAGGGTCCAATGAGGCCAAGGT CCAGAGTCCAGTAAGGCCGAGATCCAGGGTCCAGGGAGGTCARG

SEQ ID:13

>STARL3
CTGCCCTGATCCCTTAATGCTTTTGGCCCAGAGCACCCCGCTAAGTCCAACCCCAGAGGGGCCTCATCCGCARAGCCTCGG
GAAGAGGACAGTGACGGAGGCGGCTGCCCTGTGAGCTGCACGGGGCAGAATGTCCTTTTGGCGTCATGTTGGATGTCCACA
CATCCATATGGGGTCAGTTCTATTAGGATTCCTTCGGGAAGAGGTAGAGGGTAGGAGGGGT TARGCCACGAGACGAGGCAT
GCAGAGGGGTGGCCTGGATGGGTCTGCACTGCTGTCCATGCACACGGGGAGCGTTGCARAT TGTGCT TCCCAGCCCATAGT
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GCCCCCACAGAGGAGCCCGGGAGTCCCTGGTGGGCGTCTGTGTTCCTGCAAGGAGCCAGTGGAGATGGCCCCGTGAACTCT
CATCCCCCTTGCCTTGGTGGGGTCTCTGGCAGGTTTATGGAGCCGTACATCTTTGGGAGCCGCCTGGACCACGACATCATC
GACCTGGAACAGACAGCCACGCACCTCCAGCTGGCCTTGAACTTCACCGCCCACATGGCCTACCGCAAGGGCATCATCTTG
TTTATAAGCCGCAACCGGCAGTTCTCGTACCTGATTGAGAACATGGCCCGTGACTGTGGCGAGTACGCCCACACTCGCTAC
TTCAGGGGCGGCATGCTGACCARCGCGCGCCTCCTCTTTGGCCCCACGGTCCGCCTGCCGGACCTCATCATCTTCCTGCAC
ACGCTCAACAACATCTTTGAGCCACACGTGGCCGTGAGAGACGCAGCCARGATGAACATCCCCACAGTGGGCATCGTGGAC
ACCAACTGCAACCCCTGCCTCATCACCTACCCTGTACCCGGCRATGACGACTCTCCGCTGGCTGTGCACCTCTACTGCAGG
CTCTTCCAGACGGCCATCACCCGGGCCAAGGAGRAGCGGCAGCAGGTTGAGGCTCTCTATCGCCTGCAGGGCCAGAAGGAG
CCCGGGGACCAGGGGCCAGCCCACCCTCCTGGGGCTGACATGAGCCATTCCCTGTGATGTTCACTCTCCTCCCARAGCARA
CCACAGCCAAGCCTGTCTGAGCTGGGAGTCCCCTTCCCCAGCCCTGGGTCAGCGGCATCCTCAGTCGTTGTTACTTACTCA
GCTGATGTCACAGTGCAGACATCCACCGTTCCACCACAGAACCAGTGGCTGAGCGGACCAACGTTGCCATGTGCGTTTGCT
CTGTGGGGAACAGAGCACAGAGGGTGAGCGACATGTGCAGAACGGCCCCTTGGCTGCAGTTAGGACCT CAGTGGCT

SEQ ID:14

>STAR14

AGCBAGGACCAGGGCTCTGCCTCCCCAGT CAGCATGAGCAGAGCAGACTCCTTTGAGCAGAGCATCAGGGCAGAAATAGAAR
CAGTTTCTGAATGAGAAAAGACAGCATGAGACCCAAARATGTGATGGGTCAGTGGAGAAGAAACCAGACACACATGAAAAT
TCGGCGAAGTCACTCTCGAAATCCCACCAAGAGCCGGCTACAAAGGTGGTGCACCGGCAGGGCCTGATGGGCGTCCAGAAG
GAGTTCGCCTTCTGCAGACCTCCCCCGGTTAGCARAGACARACGTGCAGCCCAGAAGCCTCAGGTCCAAGGTCACGACCAC
GACCACGCAGGAGAAGGAGGGCAGCACAAAGCCAGCAACCCCCACCGCCCTTCAGAAGCAGTACAGAATAAAAGTGGGATT
AAAAGGAACGCCAGCACCGCARGGAGGGGAARAGCGAGTCACGAGCGCCGTACAGGCGCCCGAGGCGTCCGACTCCAGCAGL
GACGACGGCATTGAGGAGGCCATCCAGCTGTACCAGGTGCAGAARACACACRAGGAGGCCGACGGGGACCCGCCCCAGAGG
GTCCAGCTCCAAGAGGAAAGAGCACCTGCCCCTCCCGCACACAGCACAAGCAGCGCCACAARAAAGTGCCTTGCCAGAGACC
CACAGGAARACACCCAGCAAGAAGAAGCCAGTGCCCACCAAGACCACGGACCCTGGTCCAGGG

SEQ ID:15

>STARLS
CAGTACATGCAGAACTGAGTCCAAACGAGACGGACAGCAAACCCGGCAGTGGGCTCCCAGACATTCCTGGGGGARAGGGAT
CCTAACCACAGGCAGTTAAAGTCATCTCCTCCAACCCTCTATGACACAGGCTGTGCGCTGTCATTTAAAAGCTGAGTGAAA
TTTAACCCTTTTCCCATTTAGARAAACAAAGCGCAGCTGGCTGCCAGCACTCATTTAATTTTACATARACGTGCTCTTTGA
GGCTGAAGCARATCTGACTGATTTTCAATGTGAAAATARAATGTAARAAACTGTTCTTGGAATTATTTCTAAACAGAACATC
AGAATCGTCTGAATCATCAGAATCGGCTATTTTGGAAAAATCGGATTCATCAAACGAATCTTCGGCCAACAACTGTTAGAG
AACGATGTTAACACCACGCATAGGAATGTTACATTTTCTAGRATTTGACATTTTCATTGACGGAAARATTACTGTATCTTGT
ATATGGAAATACCACTACTAAAAACATAATGCTATAAATAGAATGATGT CTTTTGTTTCCAAAGTCAATATACTCGAGCAA
TGCAAAAATAATAATAAAAGTGAGATACTTCATGGCAAAGCTGCCGCAGGATARACATTGCAGCCACAAGTGCCCCCAGTA
TTCTCGGGGCAARCTGGAARAGGGCTAACAGGCAACATTTTCATGTTATTCTACTGAGTGCAGTARTTATTTTTAARAATA
TACATGAATAATGAAAAAACTGTGGTATGGTTTTAAAGAAATTTCCATARCCTGGTGRAACTCTTCACACAGGGTAATAGG
TTCATAAAGCCTTGGTCCTCTGCAAAACAAGCATCAACTTGACAATGACTAAAAGAARGCAACAGCAARACTGTCACGCATT
TGGAGCCATGGCCTGGGTTGGGCCGGTGTAAAGCTCTCCGCCCTCTGGAGCAAGT CTGGGCCCCAGCGGCTGGCATGTGGG
CACTGCAGGGCCTGGGTTGGGCAGGTGTGCAGCT CTCCGTCATCTGAGCCTAGTCTGAGGCCTGGTGGCTGGCACGTGGGC
CCTGCAGGGCCTCTACTTCTCACCCCAGCTCCACTTCCCTCCCTGCCCT CACTGGGTCTCACAGAGCCAATGARCACTGGE
GTCAGATTCAGGGCCCAGCATCCACTGCAGTGGGCACTGCCCTTCCACRAGGCCTGGCTCCAGGAAGCAACCCCCACCTCA
GCCACACAGTAGGGCAACAGGAAATCCCATTCCCCCATGCCAGTGACTACACCAGGGAAGGGGCTCACGTGAGGCTGGCCC
CAGGCCTGCTGTGAGACCGCGTTGTCTATGAGCTTGGATTTAAGGAACT TGGGAGCAAGAAGCTTTCTTTCATTACGGGCC
ACCAGCAGGGAAAAAAGTTAGCCCAACGCAGTTGACAGT CACACCCCCACCAGGACCCCAGGGCACAGAAGGAGGGARAGAG
GACAACAGAGGATGAGGTGGGGCCAGCAGAGGGACAGAGARGAGCTGCCTGCCCTGGAACAGGCAGAAAGCATCCCACGTG
CARGARAAAGTAGGCCAGCTAGACTTAAAATCAGAACTACCGCTCATCARARGATAGTGTAACATTTGGGGTGCTATAATT
TTAACATGTCCCCCAAAAGGCATGTGTTGGARATTTAATCCCCAACARACCAGGGCTGGGAGGTGGAGCCTCATGAGAGGT
GGTGAGGCCATGAGGGTGGAGTGAATGGATGAATGCCATTGTCTCGGGARTGGGCCTCTTCTACAAGGACGAGTTCAGCCC
CCCTTTCTCTTGCTCACCCTCTCTTTGCCCTTTCGCTAGGGAGTGACGTAARCAAGAAGGCCCTCACAAGATGCTGGCACCT
TGATCTTGGACTC

SEQ ID:16

>STARL6
CGCCCACCTCGGCTTTCCARAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGTCACTGCGCCCATCCTGATTCCAAGTCTTTAGATAATA
ACTTAACTTTTTCGACCAATTGCCAATCAGGCAATCTTTGAATCTGCCTATGACCTAGGACATCCCTCTCCCTACAAGTTG
CCCCGCGTTTCCAGACCARACCAATGTACATCTTACATGTATTGATTGAAGTTTTACATCTCCCTABAACATATAARACCA
AGCTATAGTCTGACCACCTCAGGCACGTGTTCTCAGGACCTCCCTGGGGCTATGGCATGGGTCCTGGTCCTCAGATTTGGC
TCAGAATARATCTCTTCABATATTTTCCAGAATTTTACTCTTTTCATCACCATTACCTATCACCCATAAGTCAGAGTTTTC
CACAACCCCTBCCTCAGATTCAGTAATTTGCTAGAATGGCCACCBAACTCAGGAARGTAT TTTACTTACAATTACCAATTT
ATTATGARGAACTCAAATCAGGAATAGCCAARTGGAAGAGGCATAGGGAAAGGTATGGAGGAAGGGGCACAARGCTTCCAT
GCCCTGTGTGCACACCACCCTCTCAGCATCTTCATGTGTTCACCAACTCAGAAGCTCTTCARACTTTGTCATTTAGGGGTT
TTTATGGCAGTTCCACTATGTAGGCATGGTTGATAAATCACTGGTCATCGGTGATAGAACTCTGTCTCCAGCTCCTCTCTC
TCTCCTCCCCAGAAGTCCTGAGGTGGGGCTGAARGTTTCACARGGTTAGT TGCTCTGACAACCAGCCCCTATCCTGAAGCT
ATTGAGGGGT CCCCCAARAGTTACCTTAGTATGGTTGGAAGAGGCT TAT TATGAATAACARARGATGCTCCTATTTTTACC
ACTAGGGAGCATATCCAAGTCTTGCGGGAACAARGCATGTTACTGGTAGCARATTCATACAGGTAGATAGCAATCTCAATT
CTTGCCTTCTCAGAAGARAGAATTTGACCAAGGGGGCATARGGCAGAGTGAGGGACCARGATARGTTTTAGAGCAGGAGTG
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ARAGTTTATTAAAAAGTTTTAGGCAGGAATGAAAGARAGTAAAGTACAT TTGGAAGAGGGCCAAGTGGGCGACATGAGAGA
GTCAAACACCATGCCCTGTTTGATGTTTGGCTTGGGGTCTTATATGATGACATGCTTCTGAGGGTTGCATCCTTCTCCCCT
GATTCTTCCCTTGGGGTGGGCTGTCCGCATGCACAATGGCCTGCCAGCAGTAGGGAGGGGCCGCATG

SEQ ID:17

>STAR17

ATCCGAGGGGAGGAGGAGAAGAGGAAGGCGAGCAGGGCGCCGGAGCCCGAGGTGT CTGCGAGAACTGTTTTARATGGTTGG
CTTGARAATGTCACTAGTGCTAAGTGGCTTTTCGGATTGTCTTATTTATTACTTTGTCAGGTTTCCTTARGGAGAGGGTGT
GTTGGGGGTGGGGGAGGAGGTGGACTGGGGARACCTCTGCGTTTCTCCTCCTCGGCTGCACAGGGTGAGTAGGARACGCCT
CGCTGCCACTTAACAATCCCTCTATTAGTARATCTACGCGGAGACTCTATGGGAAGCCGAGAACCAGTGTCTTCTTCCAGG
GCAGAAGTCACCTGTTGGGAACGGCCCCCGGGTCCCCCTGCTGGGCTTTCCGGCTCTTCTAGGCGGCCTGATTTCTCCTCA
GCCCTCCACCCAGCGTCCCTCAGGGACTTTTCACACCTCCCCACCCCCATTTCCACTACAGTCTCCCAGGGCACAGCACTT
CATTGACAGCCACACGAGCCTTCTCGTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTC
TGTCATAATTTCCTTGGTGCTTTCGCCACCTTARACAAAAAAGAGAARARAATAAAATAAARARARACCCATTCTGAGCCAA
AGTATTTTAAGATGAATCCAAGAAAGCGACCCACATAGCCCTCCCCACCCACGGAGTGCGCCAAGACGCACCCAGGCTCCA
TCACAGGGCCGAGAGCAGCGCCACTCTGGTCGTACTTTTGGGTCRAGAGATCTTGCAAAAGAGG

SEQ ID:18

>STARLS
ATCTTTTTGCTCTCTAAATGTATTGATGGGTTGTGTTTTTTTTCCCACCTGCTAATAAATATTACATTGCAACATTCTTCC
CTCAACTTCAAAACTGCTGAACTGAAACAATATGCATARAAGARAATCCTTTGCAGAAGARRAARAGCTATTTTCTCCCAC
TGATTTTGAATGGCACTTGCGGATGCAGTTCGCAAATCCTATTGCCTATTCCCTCATGAACATTGTGAAATGAAACCTTTG
GACAGTCTGCCGCATTGCGCATGAGACTGCCTGCGCAAGGCAAGGGTATGGTTCCCAARAGCACCCAGTGGTAAATCCTAAC
TTATTATTCCCTTAAAATTCCAATGTAACAACGTGGGCCATARAAGAGTTTCTGAACAARACATGTCATCTTTGTGGAAAG
GTGTTTTTCGTAATTAATGATGGAATCATGCTCATTTCARAATGGAGGTCCACGATTTGTGGCCAGCTGATGCCTGCAAAT
TATCCT

SEQ ID:19

>STAR19

TCACTTCCTGATATTTTACATT CAARGGCTAGCTTTATGCATATGCAACCTGTGCAGT TGCACAGGGCTTTGTGTTCAGAAA
GACTAGCTCTTGGTTTAATACTCTGTTGTTGCCATCTTGAGATTCAT TATAATATAATTT TTGAATT TGTGTTTTGARCGT
GATGTCCAATGGGACAATGGAACATTCACATAACAGAGGAGACAGGTCAGGTGGCAGCCTCAATTCCTTGCCACCCTTTTC
ACATACAGCATTGGCAATGCCCCATGAGCACAARATTTGGGGGARCCATGATGCTAAGACT CARAGCACATATAARCATGT
TACCTCTGTGACTAAAAGAAGTGGAGGTGCTGACAGCCCCCAGAGGCCACAGTTTATGTTCAAACCAARACTTGCTTAGGG
TGCAGAAAGAAGGCAATGGCAGGGTCTARGARACAGCCCATCATAT CCTTGTTTAT TCATGTTACGTCCCTGCATGAACTA
ATCACTTACACTGAAAATATTGACAGAGGAGGARATGGARAGATAGGGCAACCCATAGTTCTTTTTCCTTTTAGTCTTTCC
TTATCAGTAAACCAAAGATAGTATTGGTARAATGTGTGTGAGTTAAT TAATGAGT TAGTTTTAGGCAGTGTTTCCACTGTT
GGGGTAAGAACAARATATATAGGCTTGTATTGAGCTATTAAATGTAAATTGTGGAATGTCAGTGATTCCAAGTATGAATTA
AATATCCTTGTATTTGCATTTAAAATTGGCACTGAACAACAAAGATTAACAGTAAAAT TAATAATGTAAAAGTTTAATT T
TACTTAGAATGACATTAAATAGCAAATAAAAGCACCATGATAAATCAAGAGAGAGACTGTGGAAAGAAGGARAACGTTTTT
ATTTTAGTATATTTAATGGGACT TTCTTCCTGATGTTTTGTTTTGT T T TGAGAGAGAGGGATGTGGGGGCAGGGAGGTCTC
ATTTTGTTGCCCAGGCTGGACTTGAACTCCTGGGCTCCAGCTATCCTGCCTTAGCTTCTTGAGTAGCTGGGACTACAGGCA
CACACCACAGTGTCTGACATTTTCTGGATTTTTTTTTTTTTTTTATT T TT TTTGTGAGACAGGTTCTGGCTCTGTTACTCA
GGTTGCAGTGCAGTGGCATGATAGCGGCTCACTGCAGCCTCAACCTCCTCAGCTTAAGCTACTCTCCCACTTCAGCCTCCT
GAGTAGCCAGGACTACAGTTGTGTGCCACCACACCTGTGGCTAATTTTTGTAGAGATGGGGTCTCTCCACGTTGCCGAGGE
TGGTCTCCAACTCCTGGTCTCAAGCGAACCTCCTGACTTGGCCTCCCGAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCACTGCAT
CCAGCCTGTCCTCTGTGTTAAACCTACTCCAATTTGTCTTT CATCTCTACATARACGGCTCTTTTCARAGTTCCCATAGAC
CTCACTGTTGCTAATCTAATAATAAATTATCTGCCTTTTCTTACATGGTTCATCAGTAGCAGCATTAGATTGGGCTGCTCA
ATTCTTCTTGGTATATTTTCTTCATTTGGCTTCTGGGGCATCACACT CTCTTTGAGT TACT CATTCCTCATTGATAGCTTC
TTCCTAGTCTTCTTTACTGGTTCTTCCTCTTCTCCCTGACTCCTTAATATTGTTTTTCTCCCCAGGCTTTAGTTCTTAGTC
CTCTTCTGTTATCTATTTACACCCAATTCTTTCAGAGTCTCATCCAGAGT CATGAACTTARACCTGTTTCTGTGCAGATAA
TTCACATTATTATATCTCCAGCCCAGACTCTCCCGCAAACTGCAGACTGATCCTACTG

SEQ ID:20

>STAR20
GATCTCAAGTTTCAATATCATGTTTTGGCARAACATTCGATGCTCCCACATCCTTACCTAAAGCTACCAGAAAGGCTTTGG
GAACTGTCAACAGAGCTACAGAAAAGTCAGTARAGACCAATGGACCCCTCAAACAAAAACAGCCAAGCTTTTCTGCCARAAR
AGATGACTGAGARGACTGTTAAAGCAAAAARCTCTGTTCCTGCCTCAGATGATGGCTATCCAGARATAGARAAATTATTTC
CCTTCAATCCTCTAGGCTTCGAGAGT TTTGACCTGCCT GAAGAGCACCAGATTGCACATCTCCCCTTGAGTGAAGTGCCTC
TCATGATACTTGATGAGGAGAGAGAGCTTGAAAAGCTGTTTCAGCTGGGCCCCCCTTCACCTTTGAAGATGCCCTCTCCAC
CATGGAAATCCAATCTGTTGCAGTCTCCTTTAAGCATTCTGTTGACCCTGGATGTTGAATTGCCACCTGTTTGCTCTGACA
TAGATATTTARATTTCTTAGTGCT TTAGAGTTTGTGTATATTTCTATTAATAAAGCATTATTTGTTTARCAGAAAAAAAGA
TATATACTTARATCCTAAAATAAAATARCCATTAARAAGGAARARCAGGAGTTATAACTAATAAGGGAACAARGGACATARAA
ATGGGATAATAATGCTTAATCCAAAATAARGCAGAARATGARGARARATGAMATGAAGAACAGATAMATAGARAAACRAATA
GCAATATGAAAGACAAACTTGACCGGGTGTGGTGGCTGATGCCTGTAATCC

SEQ ID:21
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>STARZ21
GATCAATAATTTGTAATAGTCAGTGAATACAAAGGGGTATATACTARATGCTACAGARATTCCATTCCTGGGTATAARTCC
TAGACATATTTATGCATATGTACACCAAGATATATCTGCAAGAATGTTCACAGCAAATCTCT TTGTAGTAGCARAAGGCCA
AAAGGTCTATCAACAAGAABATTAATACATTGTGGCACATAATGGCATCCT TATGCCAATARARATGGATGAAATTATAGT
TAGGTTCARARGGCAAGCCTCCAGATAATTTATATCATATAATTCCATGTACAACATTCAACAACAAGCAARACTARACAT
ATACABATGTCAGGGBARATGATGAACAAGGTTAGAAAATGATTAATATARAAATACTGCACAGTGATAACATTTAATGAG
AAAARAAGARGGAAGGGCT TAGGGAGGGACCTACAGGGAACTCCARRGTTCATGGTARAGTACTAAATACATAATCARAGCA
CTCAAAATAGAARATATTTTAGTAATGTTTTAGCTAGT TAATATCTTACTTAARACAAGGTCTAGGCCAGGCACGGTGGCT
CACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGCAGGCTGAGGCGGGT

SEQ ID:22

>STAR22
CCCTTGTGATCCACCCGCCTTGGCCTCCCAARGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGTCACTACGCCCGGCCACCCTCCCTGTA
TATTATTTCTAAGTATACTATTATGTTAAAAAARGTTTAARAATATTGAT TTAATGAATTCCCAGAAACTAGGATTTTACA
TGTCACGTTTTCTTATTATAAAAATAAAAATCAACAATAAATATATGGTARAAGTAARARGARARACAARAACARRARGTG
AARARAAATAAACAACACTCCTGTCAAARAACAACAGTTGTGATARARCTTAAGTGCCTGARAATTTAGARACATCCTTCTA
AAGAAGTTCTGAATAAAATAAGGAATAAMATAATCACATAGTTTTGGTCAT TGGTTCTGTTTATGTGATGGATTATGTTTA
TTGATTTGTGTATGT TGAACTTATCTCAATAGATGCAGACAAGGCCTTGATARAAGTTTTTAACACCTTTTCATGTTGAAA
ACTCTCAATAGACTAGGTATTGATGABRACATATCTCARAATAATAGARGCTATTTATGATAAACCCATAGCCAATATCATA
CTGAGTGGGCARARGCTGGAAGCATTCCCTTTGARAACTGGCACAARGACAAGGATGCCCTCTCTCACCACTCCTATTARAT
GTAGTATTGGAAGTTCTGGCCAGAGCAATCAGGCAGGAGARAGAAARGGTAT TAAAATAGGAAGAGAGGAAGTCAAATTGT
CTCTGTTTGCAGTAAACATGATTGTATATTTAGAAAACCCCATTGTCTCATCCTAAAAACTCCTTAAGCTGATAAACAACT
TCAGCAAAGTCTCAGGATACAAAATCAATGTGCAAAAATCACAAGCATTCCTATACACCGATAATAGACAGCAGAGAGCCA
AATCATGAGTGAAGTCCCATTCACAATTGCTTCARAGARARTAAAATACTTAGGAATACAACTTTCACGGGACATGAAGGA
CATTTTCAAGGACAACTAAAAACCACTGCTCAAGGAAATGAGAGAGGACACAAAGAAATGGAARRRCATTCCATGCTCATG
GAAGAATCAATATCATGARAATGGCCATACTGCCCARAGTAARTTTATAGATTCAATGCTAACCCCATCAAGCCACCATTGA
CTTTCTTCACAGAACTAGAAAAAAACTATTTTAAAACTCATATGTAGTCAARAAAGAGTCGGTATAGCCAAGACAATCCTAA
GCATAAAGAACAAAGCTGGATGCATCACGCTGACTTCARACCATACTACAAGGCTACAGTAACCAAAACAGCATGGTACTG
GTACCAARACAGATAGATAGACCGATAGAACAGAACAGAGGCCTCGGAAATAARCACCACACATCTACAACCCTTTGATCTT
CAA )

SEQ ID:23

>STAR23

ATCCCCTCATCCTTCAGGGCAGCTGAGCAGGGCCT CGAGCAGCTGGGGGAGCCTCACTTAATGCTCCTGGGAGGGCAGCCA
GGGAGCATGGGGTCTGCAGGCATGGTCCAGGGTCCTGCAGGCGGCACGCACCATGTGCAGCCGCCCCCACCTGTTGCTCTG
CCTCCGCCACCTGGCCATGGGCTTCAGCAGCCAGCCACARAGTCTGCAGCTGCTGTACATGGACAARGAAGCCCACAAGCAG
CTAGAGGACCTTGTGTTCCACGTGCCCAGGGAGCATGGCCCACAGCCCARAGACCAGTCAGGAGCAGGCAGGGGCTTCTGG
CAGGCCCAGCTCTACCTCTGTCTTCACACAGATGGGAGAT TTCTGTTGTGAT TTTGAGTGATGTGCCCCTTTGGTGACATC
CAAGATAGTTGCTGAAGCACCGCTCTAACAATGTGTGTGTATTCTGBAAACGAGAACTTCTTTATTCTGAAATAATTGATG
CARAAATARATTAGTTTGGATTTGRAATTCTATTCATGTAGGCATGCACACAARAGTCCARCATTGCATATGACACAAAGAR
ARGAAAARGCTTGCATTCCT TAAATACARATATCTGTTAACTATATTTGCARATATATTTGAATACACTTCTATTATGTTA
CATATAATATTATATGTATATGTATATATAATATACATATATATGTTACATATAATATACTTCTATTATGTTACATATAAT
ATTTATCTATAAGTAAATACATAAATATAARAGATTTGAGTAGCTGTAGAACATTGTCTTATGTGTTATCAGCTACTACTAC
AAAAATATCTCTTCCACTTATGCCAGTTTGCCATATAAATATGATCTTCTCAT TGATGGCCCAGGGCAAGAGTGCAGTGGG
TACTTATTCTCTGTGAGGAGGGAGGAGAARAAGGGAACAAGGAGAAAGTCACARAGGGAARACTCTGGTGTTGCCARAATGT
CAAGTTTCACATATTCCGAGACGGAAAATGACATGTCCCACAGAAGGACCCTGCCCAGCTAATGTGTCACAGATATCTCAG
GAAGCTTABATGATTTTT TTAAARGAAAAGAGATGGCATTGTCACTTGTTTCTTGTAGCTGAGGCTGTGGGATGATGCAGA
TTTCTGGAAGGCAARAGAGCTCCTGCTTTTTCCACACCGAGGGACTTTCAGGAATGAGGCCAGGGTGCTGAGCACTACACCA
GGAAATCCCTGGAGAGTGTTTTTCTTACTTA

SEQ ID:24

>STAR24
ACGAGGTCACGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAAGATGGTGAAGCCCTGTCTCTACTAAAAATACAACARGTAGCCGGGCGC
GGTGACGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGARGCAGGAGAATCTCTAGARCCCAGGAGGCGGAGGTGCAGTG
AGCTGAGACTGCCCCGCTGCACTCTAGCCTGGGCAACACAGCAAGACT CTGTCTCAAATAAATARATARATARATAAATAR
ATAAATAAATAAATABRATAGAAAGGGAGAGTTGGARGTAGATGAAAGAGAAGAARRGAARATCCTAGATTTCCTATCTGAAG
GCACCATGAAGATGAAGGCCACCTCTTCTGGGCCAGGTCCTCCCGTTGCAGGTGARCCGAGT TCTGGCCTCCATTGGAGAC
CARAGGAGATGACTTTGGCCTGGCTCCTAGTGAGGAAGCCATGCCTAGTCCTGTTCTGTTTGGGCTTGATCCTGTATCACT
TGATTGTCTCTCCTGGACT TTCCATGGATTCCAGGGATGCAACTGAGARGTTTATTTTTAATGCACTTACTTGAAGTARGA
GTTATTTTAAAACATTTTAGCAAAGGAAATGAATTCTGACAGGTTTTGCACTGAAGACATTCACATGTGAGGAARACAGGA
ARACCACTATGCTAGAAAAAGCARATGCTGTTGAGATTGTCTCACAAACACARATTGCGTGCCAGCAGGTAGGTTTGAGCC
TCAGGTTGGGCACATTTTACCTTAAGCGCACTGTTGGTGGAACTTAAGGTGACTGTAGGACT TATATATACATACATACAT
ATAATATATATACATATTTATGTGTATATACACACACACACACACACACACACACAGGGTCTTGCTATCTTGCCCAGGGTG
GTCTCCAACTCTGGGTCTCAAGCGATCCTCTGCCTCCCCTTCCCARAG

SEQ ID:25
>STAR25
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ATAAAARAATAAAAAACCCTGCTCTAATTTGCAARAGGCTCTATCTTTCCTCCCAACCACCTGAAATTT TAGTCARAACGGG
GCTTCCTGTAGGAAGGAGTAGCTAGCTATCCCGGTCCGCTACAGGTTATCAGTGCGTGAATACCCTGACTCCTAAGGCTCA
GGATTTGACTGGGTCGCCTCGTCCGACTGCCCCGCCCCCARCGCGGACCCACGTCACCGCGCGCCAGCCTGCGGCCGTCCT
GACCTCGCGGGATTTGAGCT TCGGTGCCAACARACACTCCCACCGCGGCTGCGTCCACTTTACCTGCCGGCGGCGACCAGC
TTCTGAAGARBAGTGTCCACCATGGTGT CGAGGAGCTTCACCCTCGRRATGGTAGTGCCGGGTGGCACAGATTCCGAAGAC
GACCCCTCATGCCTTTTTTCCTCACAGCCGCTGCCTAGATTGGCGCTACTTGCTTCGGCCATGTTGAAGTTGAACCTCCAA
ATCTAACTGGCCCGGCCTCCCCGCCTGCCGGAGCTCCCGAT TGGCCGCTCCCGCGARGGGTGCCTCCGATTGGAAGCAGTA
GAACGTCTGTCACCGAGCAGGGCGGGGGCGGGGRAGTCATCGGAGGCTGAGGGCAGCGGGGAGGCGAGGCTCTGCGCGGTG
GGATGTCCGCGACCGGAARAATACGCGCAAGCCARARGCTCGGGGGCTCAATAARRAACTTTTAATTACATTTCAGAGACTTC
GTACAGTGCAACAGTGAATATTCACTGTTAATTTTCACAAGAGTCCATTTCATCAAACGTTCAGAGAGTCTGCCTTTTCAT
TCCCTTGTTCCTCAGTGCTCCAATCAGGTTTCCAGTCTCCCAGAGGTTTCTTTTAGTTTTGATTACCGACCARAACTCCAG
TTTAGGGAGAATGGAAGTCCACCGTCCCATCCCCACCAAAACATATTTCAGTCAAACCCAATCCCAGTCCCTAAAGAATTA
GGRAAAGTATGGGCCAAGGGTCCTTTTAATTATACACACATCACCCTTAAARACTGCGTGTGTGTACGAGAAATAAAGARAAA
CACAAGAGGGGCTG

SEQ ID:26

>STAR26

CCCCCTGACAAGCCCCAGTGTGTGATGTTCCCCACTCTGTGT CCATGCATTCTCATTGTTCAACTCCCATCTGTGAGTGAG
AACATGCAGTGTTTGGTTTTCTGTCCTTGAGATAGTTTGCTGAGARATGATGGTTTCCAGCTTCATCCATGTCCTTGCAAAG
GAAGTGARACTTATCCTTTTTTATGGCTTCATAGTATTCCATGGCACATATGTGCCACATTTTTTTAATCCAGTCTATCATT
GATGGACATTTGGGTTGGTTCCAAGTCTTTGCTATTGTGAATAGCACCACAATTAACATATGTGTGCATGTATACATCTTT
ATAGTAGCATGATTTATAATCCTTCGGGTATATACCCTGTAATGGGATCGCTGGGTCARATGGTATTTCTAGTTCTAGATC
CTTGAGGAATCACCACACTGCTTTCCACAATGGTTGAACTAATTTACGCTCCCACCAGCAGTGTAAAAGCATTCCTATTTC
TCCACGTCCTCTCCAGTATCTGTTGTTTCCTGACTTTTTAATGATCATCATTCT

SEQ ID:27

>STAR27
CTTGGCCCTCACAAAGCCTGTGGCCAGGGAACAATTAGCGAGCTGCTTATTTTGCTTTGTATCCCCAATGCTGGGCATAAT
GCCTGCCATTATGAGTAATGCCGGTAGAAGTATGTGTTCAAGGACCAAAGTTGATAAATACCAARAGAAT CCAGAGARAGGGA
GAGAACATTGAGTAGAGGATAGTGACAGAAGAGATGGGAACTTCTGACAAGAGTTGTGAAGATGTACTAGGCAGGGGGAAC
AGCTTAAGGAGAGTCACACAGGACCGAGCTCTTGTCAAGCCGGCTGCCATGGAGGCTGGGTGGGGCCATGGTAGCTTTCCC
TTCCTTCTCAGGTTCAGAGTGTCAGCCTTGAACTTCTAATTCCCAGAGGCATTTATTCAATGTTTTCTTCTAGGGGCATAC
CTGCCCTGCTGTGGAAGACTTTCTTCCCTGTGGGTCGCCCCAGTCCCCAGATGAGACGGTTTGGGTCAGGGCCAGGTGCAC
CGTTGGGTGTGTGCTTATGTCTGATGACAGT TAGTTACTCAGTCATTAGTCATTGAGGGAGGTGTGGTAAAGATGGAGATG
CTGGGTCACATCCCTAGAGAGGTGTTCCAGTATGGGCACATGGGAGGGCTGGAAGGATAGGTTACTGCTAGACGTAGAGAA
GCCACATCCTTTAACACCCTGGCTTTTCCCACTGCCAAGATCCAGARAGTCCTTGTGGTTTCGCTGCTTTCTCCTTTTTTT
TTTTTTTTTTTTTTCTGAGATGGAGTCTGGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGT GCAGTGGCACGATTTCGGCTCACTGCAAGT
TCCGCCTCCTAGGTTCATACCATTCTCCCACCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCACCACACCCAGCTAAT
TTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGCGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCARAGTG
CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTGCTTTCTTCTTTCATGAAGCATTCAGCTGGTGAAARAGCTCAGCCA
GGCTGGTCTGGAACTCTTGACCTCAAGTGATCTGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCATGAGCCAGTC
CGAATGTGGCTTTTTTTGTTTTGTTTTGARACAAGGTCTCACTGTTGCCCAGGCTGCAGTGCAGTGGCATACCTCAGCTCC
ACTGCAGCCTCGACCTCCTGGGCTCAAGCAATCCTCCCAACTGAGCCTCCCCAGTAGCTGGGGCTACAAGCGCATGCCACC
ACGCCTGGCTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT TGAGARAGGAGTTTCATTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACA
GTCTCAGCTCACTGCAGCCTCCGCCTCCTGGGTTCARGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTATAGGC
ACCTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTTTGTAT TTTTAGTAGGGATGGGGTTTCACCATGTT

SEQ 1ID:28

>STARZ28

AGGAGGTTATTCCTGAGCAAATGGCCAGCCTAGT GAACTGGATAAATGCCCATGTAARGATCTGTTTACCCTGAGAAGGGCA
TTTCCTAACTCTCCCTATARARATGCCAAGTGGAGCACCCCAGATGAAATAGCTGATATGCTTTCTATACAAGCCATCTAGG
ACTGGCTTTATCATGACCAGGATATTCACCCACTGAATATGGCTATTACCCAAGTTATGGTARATGCTGTAGTTARGGGGGE
TCCCTTCCACATGGACACCCCAGGTTATAACCAGAAAGGGTTCCCAATCTAGACT CCAAGAGAGGGT TCTTAGACCTCATG
CAAGRAAGAACTTGGGGCAAGTACATAAAGTGARAGCAAGTTTATTAAGAAAGTAAAGAAACARAAAAATGGCTACTCCAT
AAGCAAAGTTATTTCTCACTTATATGATTAATARGAGATGGATTATTCATGAGT TTTCTGGGARAGGGGTGGGCAATTCCT
GGAACTGAGGGTTCCTCCCACTTTTAGACCATATAGGGTATCTTCCTGATATTGCCATGGCATTTGTARACTGT CATGGCA
CTGATGGGAGTGTCTTTTAGCATTCTAATGCAT TATAATTAGCATATAATGAGCAGTGAGGATGACCAGAGGTCACTTCTG
TTGCCATATTGGTTTCAGTGGGGTTTGGTTGGCTTTTTTTTTTTTTTAACCACAACCTGTTTTTTATTTATTTATTTATTT
ATTTATTTATTTATATTTTTTATTTTTTTTTAGATGGAGT CTTGCTCTGTCACCCAGGTTAGAGTGCAGTGGCACCATCTC
GGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCTTGGTTCACGCCATTCTGCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCCTG
CCACCATACCCGGCTAATTTTTTCTATTT TTCAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTC

SEQ ID:29

>STARZ9
AGCTTGGACACTTGCTGATGCCACTTTGGATGTTGARGGGCCGCCCTCTCCCACACCGCTGGCCACTTTTARAATATGTCCC
CTCTGCCCAGAAGGGCCCCAGAGGAGGGGCTGGTGAGGGTGACAGGAGTTGACTGCTCTCACAGCAGGGGGTTCCGGAGGEG
ACCTTTTCTCCCCATTGGGCAGCATAGAAGGACCTAGAAGGGCCCCCTCCAAGCCCAGCTGGGCGTGCAGGGCCAGCGATT
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CGATGCCTTCCCCTGACTCAGGTGGCGCTGTCCTAAAGGTGTGTGTGTTTTCTGTTCGCCAGGGGGTGGCGGATACAGTGG
AGCATCGTGCCCGAAGTGTCTGAGCCCGTGGTARGTCCCTGGAGGGTGCACGGTCTCCTCCGACTGTCTCCATCACGTCAG
GCCTCACAGCCTGTAGGCACCGCTCGGGGAAGCCTCTGGATGAGGCCATGTGGTCATCCCCCTGGAGTCCTGGCCTGGCCT
GAAGAGGAGGGGAGGAGGAGGCCAGCCCCTCCCTAGCCCCAAGGCCTGCGAGGCTGCARGCCCGGCCCCACATTCTAGTCC
AGGCTTGGCTGTGCAARGAAGCAGATTGCCTGGCCCTGGCCAGGCTTCCCAGCTAGGATGTGGTATGGCAGGGGTGGGGGAC
ATTGAGGGGCTGCTGTAGCCCCCACAACCTCCCCAGGTAGGGTGGTGARCAGTAGGCTGGACARAGTGGACCTGTTCCCATC
TGAGATTCAAGAGCCCACCT CTCGGAGGT TGCAGTGAGCCGAGATCCCTCCACTGCACT CCAGCCTGGGCAACAGAGCARAG
ACTCTGTCTCAAAAAAACAGAACAACGACAACAAAAAACCCACCTCTGGCCCACTGCCTARCTTTGTAAATAAARGTTTTAT
TGGCACATAGACACACCCATTCATTTACATACTGCTGCGGCTGCTTTTGCATTACCCTTGAGTAGACGACAGACCACGTGG
CCATGGARGCCAAAAATATTTACTGTCTGGCCCTTTACAGAAGTCTGCT CTAGAGGGAGRCCCCGGCCCATGGGGCAGGAL
CACTGGGCGTGGGCAGARGGGAGGCCT CGGTGCCTCCACGGGCCTAGT TGGGTATCTCAGTGCCTGTTTCTTGCATGGAGC
ACCAGGGGTCAGGGCAAGTACCTGGAGGAGGCAGGCTGTTGCCCGCCCAGCACTGGGACCCAGGAGACCTTGAGAGGCTCT
TAACGAATGGGAGACAAGCAGGACCAGGGCTCCCATTGGCTGGGCCTCAGTTTCCCTGCCTGTAAGTGAGGGAGGGCAGCT
GTGARGGTGAACTGTGAGGCAGAGCCTCTGCTCAGCCATTGCAGGGGCGGCTCTGCCCCACTCCTGTTGTGCACCCAGAGT
GAGGGGCACGGGGTGAGATGTCACCATCAGCCCATAGGGGTGTCCT CCTGGTGCCAGGTCCCCAAGGGATGTCCCATCCCC
CCTGGCTGTGTGGRGACAGCAGAGTCCCTGGGGCTGGGAGGGCTCCACACTGTTTTGTCAGTGGTTTTTCTGAACTGTTAA
ATTTCAGTGGAARATTCTCTTTCCCCTTTTACTGRAGGARACCTCCARAGGARAGACCTGACTGTGTCTGAGAARGTTCCAGCT
GGTGCTGGACGTCGCCCAGARAGCCCAGGTACTGCCACGGGCGCCGGCCAGGGGTGTGTCTGCGCCAGCCATGGGCACCAG
CCAGGGGTGTGTCTACGCCGGCCAGGGGTAGGTCTCCGCCGGCCTCCGCTGCTGCCTGGGGAGGGCCGTGCCTGACACTGC
BAGGCCCGGTTTGTCCGCGGTCAGCTGACTTGTAGTCACCCTGCCCTTGGATGGTCGTTACAGCARCTCTGGTGGTTGGGGA
AGGGGCCTCCTGATTCAGCCT CTGCGGACGGTGCGCGAGGGTGGAGCTCCCCTCCCTCCCCACCGCCCCTGGCCAGGGTTG
ABCGCCCCTGGGAAGGACTCAGGCCCGGGTCTGCTGTTGCTGTGAGCGTGGCCACCTCTGCCCTAGACCAGAGCTGGGCCT
TCCCCGGCCTAGGAGCAGCCGGGCAGGACCACAGGGCTCCGAGTGACCTCAGGGCTGCCCGACCTGGAGGCCCTCCTGGCG
TCGCGGTGTGACT GACAGCCCAGGAGCGGGGGCTGTTGTAATTGCTGT TTCTCCTTCACACAGARACCTTTTCGGGAAGATG
GCTGACATCCTGGAGAAGATCAARGAAGTARGTCCCGCCCCCCACCC

SEQ ID:30

>STAR30

CCTCCCCTGGAGCCTTCAGAARGGAGCATGGCATAGGAGTCTTGATT TCAGACGTCTGGTCCCCAGARTGATGGGAGAATGA
ATTTCTGTTATTTAAGCCACCCAACCTGTGGTGCTTTGTTATAGCAGCCT CAGGARACTAACACACTGCACGTGCCCACTA
TTCCCTTTTCCAGTATCITTCAGGACTTGCTGGCTTCCTTTGTTCTGGCGTACACCCATGCATGGCCCCATTCCCCACTTC
CTAAAACAACAACCCTGACTTAGTCTGTTTGGGCTGCTAGAACAAAATACTATAGACTGGGTGACTTATAAACAACAGAAA
TTCATTTCTCACATTCTGGAGGCTGGGAAGTCCAATATCGAGGCACCATCACATTTGGTCTCTGCTGAGGCCCCCTTCCTA
GCTCCTCACTGTGTCCTTACATGGCAGAAGGGGCAAGGCAGCTCTCTGGGGT CCCTTTTCAAGGCCACARATCCCATT CAT
TAGGGCTGATGACTTCATGACT TAATCACCT CCTAATGGCCCCACCTCCTAATCGCATTGGGCGTTAGGATTCAACATAAR
TTTTGGGGGGACACACATATTCAGACCATAGCAAACCCCAACRATAAAARACCTTCACTTTAAGGTTCCARATGGACTGGC
AGTTAAATCATGTTCATATTTACATAAAAGAAGGAGTAAGTCAACAAATTGATAAACGCGTGGAGATTTGTTCGGATGGAT
GTTCACCAAAATGCTGGCCTTAARGAGTGAGATGGGAARTGGGAACTATTACATTCTTCTTCATACTTTTTGGTACTGCCT
GCATTGTTAAAAAAARAAAARAAGAGCACAGAGCATTTTTACAAT CAGGAAAAAAACBATGAGGTTATCTTCATTCTGGAA
AAAAATGGAAAATGAAACAGTGGAGTCACATCATGGARAATGCTTATGGTACRATTTCATGTGACATARAACRAATAGAATA
GAGGACCTGTTTTATGACTAAAGCACTGTAAAAATGACAGGCCTGGAAGGAGAGATGAAARACCACTCATTTGTTAAGGTAG
TCAGGTGGCAGGTGATTTCTCTTCTTTTGAAARTTTCCATTTTCATTATATCGCAGTTTGTGCATTTACTARRACTTTCGG
TTGGTACACATGCATAAATAGATAGATAARATAAGTAGATAGATGATAGATAAATAGACGGTAGGTAGATAGATAGATAGAT
ATGAGAAATAAGTCCCCTGTACTTGGCCT TGCAGCCATAACTAGTCATTCCCCTTCCTCTGTCCATTGCTATGCCTGATGG
ACAAGGCAGTCTGTGCCCTCTGGCCCCAATTCCARTGTGCCCTCTGCTCCTGGCTGTTAGTCCCTTTCCACCCCAATACAA
TTGCTCCGAGGTCACTTCTAAGTGTGAAGCCCCCAGATCAGATGGCTTCTTCTGTGTCCTTACCTTACCCAATTTCTAATT
ATAACTAARACACAATGAGGCTCTAGTAARATACCATGAGACTTCAGGCCCTCTGTATAACTTCACTCATTTAAACCTAAC
AAGGAARACCTACCATGAATCCGAGGCACRGAGCAGCTAAGGAACTCACCAAGGTCACGCAGCTATTGGTGATGGAACCAT
GAGTCAAGCTTCACAGCCTGTTGGCTCTAGAATAGGGTTTCCCAACCTCAGCACTGTGGACATTTTCAGGCTGGATAATTC
TCTGTTGTGGGGGGCTGTTCTGTGCCTTGTAGGATATTAGGAGCAT CTCTGGCCTCTACCCACTAGACGCAGCAGCACTCC
CATGCCCAGTTGTGACAACAAGCAATGTCTCCCACCATTGCCAAGTGTCCCCTGGGTGGARATGCACCC

SEQ ID:31

>STAR31 ‘
CACCCGCCTTGGCCCCCCAGAGTGLTGGGATTACAAGTGTAAACCACCATTCCTGGCTAGATTTAATTTT TTAARAAATAR
AGAGARAGTAGGAATAGTTCAT TTTAGGGAGAGCCCCTTARCTGGGACAGGGGCAGGACAGGGGTGAGGCTTCCCTTANTTC
AAGCTCACCT CAARCCCACCCAGGACTGTGTGTCACATTCTCCAATAAAGGAAAGGTTGCTGCCCCCGCCTGTGAGTGCTG
CAGTGGAGGGTAGAGGGCCGTGGGCAGAGTGCTTCATGGACTGCT CATCAAGARAGGCTTCATGACAAT CGGCCCAGCTGC
TGTCATCCCACATTCTACTTCCAGCTAGGAGAAGGCGGCTTGCCCACAGTCACCCAGCCGGCARGTGTCACCCCTGGGT TG
GACCCAGAGCFATGATCCTGCCCAGGGGTCCAGCTGAGAATCAGGCCCACGTTCTAGGCAGAGGGGCTCACCTACTGGGAC
TCCAGTAGCTGTAGTGCATGGAGGCATCATGGCTGCAGCAGCCTGGACCTGGTCTCACACTGGCTGTCCCTGTGGGCAGGC
CATCCTCAATGCCAGGTCAGGCCCAAGCATGTATCCCAGACAATGACAATGGGGTGGAATCCTCTCTTGTCCCAGRAGCCA
CTCCTCACTGTTCTACCTGAGGAAGGCAGGGGCATGETGGARTCCTGAAGCCTGCTGTGAGGGTCTCCAGCGARCTTGCAC
ATGGTCAGCCCTGCCTTCTCCTCCCTGARCTAGATTGAGCGAGAGCAAGAAGGACATTGAACCAGCACCCARAGAATTTTG
GGGARCGGCCTCTCATCCAGGTCAGGCTCACCTCCTTTTTARAAT TTAATTAATTAATTAATTAATTTT TTTTTAGAGACA
GAGTCTTACTGTGTGGCCCAGGCTGTAGTGCAGTGGCACAATCATAGTTCACTGCAGCCTCARACTCCCCACCTCAGCCTC
TGGATTAGCTGAGACTACAGGTGCACCACCACCACACCCAGCTAATAT TTTTATTTTTGTAGAGAGAGGGTTTCACCATCT
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TGCCCAGGCTGGTCTCARACTCCTGGGCTCAAGTGATCCCGCCCAGGTCTGAAAGCCCCCAGGCTGGCCTCAGACTGTGGG
GTTTTCCATGCAGCCACCCGAGGGCGCCCCCARGCCAGTTCATCTCGGAGTCCAGGCCTGGCCCTGGGAGACAGAGTGARA
CCAGTGGTTTTTATGAACTTAACTTAGAGT TTARAAGATTT CTACTCGATCACTTGT CAAGATGCGCCCTCTCTGGGGAGA
AGGGAACGTGACTGGATTCCCTCACTGTTGTATCTTGAATARACGCTGCTGCTTCATCCTGTGGGGGCCGTGGCCCTGTCC
CTGTGTGGGTGGGGCCTCTTCCATTTCCCTGACTTAGRRACCACAGTCCACCTAGRACAGGGTTTGAGAGGCTTAGT CAGC
ACTGGGTAGCGTTTTGACTCCATTCTCGGCTTTCTTCTTTTTCTTTCCAGGATTTTTGTGCAGARATGGTTCTTTTGTTGC
CGTGTTAGTCCTCCTTGGAAGGCAGCTCAGAAGGCCCGTGARATGTCGGGGGACAGGACCCCCAGGGAGGGARCCCCAGGC
TACGCACTTTAGGGTTCGTTCTCCAGGGAGGGCGACCTGACCCCCGNATCCGTCGGNGCGCGNNGNNACNAANNNNTTCCC

SEQ ID:32

>STAR32
GATCACACAGCTTGTATGTGGGAGCTAGGATTGGAACCCCAGAAGTCTGGCCCCAGGTTCATGCTCTCACCCACTGCATAC
AATGGCCTCTCATAAATCAATCCAGTATAAARACATTAGAATCTGCTTTAAAACCATAGAATTAGTAGCGTAAGTAATARAT
GCAGAGACCATGCAGTGAATGGCATTCCTGGAAAAAGCCCCCAGAAGGAATTTTARATCAGCTTTCGT CTAATCTTGAGCA
GCTAGTTAGCAAATATGAGAATACAGTTGTTCCCAGATAATGCTTTATGTCTGACCATCTTAAACTGGCGCTGTTTTTCAA
AAACTTAAAAACANAATCCATGACTCTTTTAATTATAARAGTGATACATGTCTACTTGGGAGGCTGAGGTGGTGGGAGGAT
GGCTTGAGTTTGAGGCTGCAGTATGCTACTATCATGCCTATAAATAGCCGCTGCATTCCAGCTTGGGCAACATACCCAGGC
CCTATCTCAAAAAAATAARARGTAATACATCTACATTIGARGARAATTAATTTTATTGGGTTTTTTTGCATTTTTATTATAC
ACAGCACACACAGCACATATGAAAARATGGGTATGAACTCAGGCATTCAACTGGAAGAACAGTACTAAATCAATGTCCATG
TAGTCAGCGTGACTGAGGTTGGTTTGTTTTTTCTTTTTTCTTCTCTTCTCTTCTCTTTTCTTTTTTTTTGAGACGGAGCTT
TGCTCTTTTTGCCCAGGCTTGATTGCAATGGCGTGATCTCAG

SEQ ID:33

>STAR33
GCTTTTATCCTCCATTCACAGCTAGCCTGGCCCCCAGAGTACCCAATTCTCCCTAAAARACGGTCATGCTGTATAGATGTG
TGTGGCTTGGTAGTGCTAARAGTGGCCACATACAGAGCTCTGACACCARACCTCAGGACCATGTTCATGCCTTCTCACTGAG
TTCTGGCTTGTTCGTGACACATTATGACATTATGAT TATGATGACTTGTGAGAGCCTCAGTCTTCTATAGCACTTTTAGAA
TGCTTTATARAAACCATGGGGATGTCATTATATTCTAACCTGTTAGCACTTCTGTTCGTATTACCCATCACATCCCAACAT
CAATTCTCATATATGCAGGTACCTCTTGTCACGCGCGTCCATGTARGGAGACCACAARAACAGGCTTTGTTTGAGCAACRAG
GTTTTTATTTCACCTGGGTGCAGGTGGGCTGAGTCTGAAAAGAGAGT CAGTGAAGGGAGACAGGGGTGGGTCCACTTTATA
AGATTTGGGTAGGTAGTGGAAAATTACAAT CARAGGGGGTTGTTCTCTGGCTGGCCAGGGT GGGGGTCACAAGCTGCTCAG
TGGGAGAGCCTTTGAGCCAGGATGAGCCAGAAGGAATTTCACARGGTAATGTCATCAGT TAAGGCAGGGACTGGCCATTTT
CACTTCTTTTGTGGTGGAATGTCATCAGTTAAGGCAGGAACCGGCCATTTTCACTTCTTTTGTGATTCTTCACTTGCTTCA
GGCCATCTGGACGTATAGGTGCAGGTCACAGT CACAGGGGATARGAT GGCAATGGCATAGCTTGGGCTCAGAGGCCTGACA
CCTCTGAGAAACTAAAGATTATAAAAATGATGGTCGCTTCTATTGCAAATCTGTGTTTATTGTCAAGAGGCACTTATTTGT
CAATTAAGAACCCAGTGGTAGAATCGAATGTCCGAATGTAAAACAAAATACAAAACCTCTGTGTGTGTGTGTGTGTGAGTG
TGTGTGTATGTGTGTGTGTGTGTATTAGAGAGGAAAAGCCTGTATTTGGAGGTGTGATTCTTAGATTCTAGGTTCTTTCCT
GCCCACCCCATATGCACCCACCCCACAARAGAACAAACAACARATCCCAGGACATCTTAGCGCAACATTTCAGTTTGCATA
TTTTACATATTTACTTTTCTTACATATTAAARARACTGAAAATTTTATGAARCACGCTAAGTTAGATTTTAAATTAAGTTTGT
TTTTACACTGAARATARTTTAATATTTGTGAAGAATACTAATACATTGGTATATTTCATTTTCTTAAAATTCTGAACCCCT
CTTCCCTTATTTCCTTTTGACCCGATTGGTGTATTGGTCATGTGACTCATGGATTTGCCTTAAGGCAGGAGG

SEQ ID:34

>STAR3Y
ACTGGGCACCCTCCTAGGCAGGGGAATGTGAGAACTGCCGCTGCTCTGGGGCTGGGCGCCATGTCACAGCAGGAGGGAGGA
CGGTGTTACACCACGTGGGAAGGACTCAGGGTGGTCAGCCACARRGCTGCTGGTGATGACCAGGGGCTTGTGTCTTCACTC
TGCAGCCCTAACACCCAGGCTGGGTTCGCTAGGCTCCATCCTGGGGGTGCAGACCCTGAGAGTGATGCCAGTGGGAGCCTC
CCGCCCCTCCCCTTCCTCGAAGGCCCAGGGGTCAARCAGTGTAGACTCAGAGGCCTGAGGGCACATGTTTATTTAGCAGAC
ARGGTGGGGCTCCATCAGCGGGGTGGCCTGGGGAGCAGCTGCATGGGTGGCACTGTGGGGAGGGTCTCCCAGCTCCCTCAA
TGGTGTTCGGGCTGGTGCGGCAGCTGGCGGCACCCTGGACAGAGGTGGATATGAGGGTGATGGGTGGGGARATGGGAGGCA
CCCGAGATGGGGACAGCAGAATAAAGACAGCAGCAGTGCTGGGGGGCAGGGGGATGAGCAAMGGCAGGCCCAAGACCCCCA
GCCCACTGCACCCTGGCCTCCCACAAGCCCCCTCGCAGCCGCCCAGCCACACTCACTGTGCACTCAGCCGTCGATACACTG

GTCTGTTAGGGAGARRGTCCGTCAGAACAGGCAGCTGTGTGTGTGTGTGCGTGTATGAGTGTGTGTGTGTGATCCCTGACT
GCCAGGTCCTCTGCACTGCCCCTGGG

SEQ ID:35

>STAR35
CGACTTGGTGATGCGGGCTCTTTTTTGGTTCCATATGAACTTTARAGTAGTCTTTTCCAATTCTGTGAAGARAGTCATTGG
TAGGTTGATGGGGATGGCATTGAATCTGTARATTACCTTGGGCAGTATGGCCATTTTCACAATGTTGATTCTTCCTATCCA
TGATGATGGAAIGTTCTTCCATTAGTTTGTATCCTCTTTTATTTCCTTGAGCAGTGGTTTGTAGTTCTCCTTGAAGAGGTC
CTTCACATCCCTTGTAAGTTGGATTCCTAGGTATTTTATTCTCTTTGAAGCARATTGTGAATGGGAGTNCACTCACGATTT
GGCTCTCTGTTTGTCTGCTGGGTGTATAAANAATGTNGTGATNTTNGTACATTGAT TTNGTATCCNTGAGACTTNGCTGAA
TTTGCTTNATCNGCTTNNGGGAACCTTTTGGGCTGAAACNATGGGATTTTCTARATATACAATCATGTCGTCTGCARACAG
GGAACAATTTGACTTCCTCTTTTCCTAATTGAATACACTTTATCTCCTTCTCCTGCCTAATTGCCCTGGGCAAAACTTCCA
ACACTATGNTNGNAATAGGAGNTGGTGAGAGAGGGCATCCCTGTTCTTGTTGCCAGNT TTTCARAGGGAATGCTTCCAGTT
TTGGCCCATTCAGTATGATATGGGCTGTGGGTNGTGTCATARATAGCTCT TATNATTTTGARATGTGTCCCATCAATACCT
AATTTATTGARAGTTTTTAGCATGAANGCATNGTTGAATTTGGTCARAGGCTTTTTCTGCATCTATGGARATAATCATGTG
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GTTTTTGTCTTTGGCTCNTGTTTATATGCTGGATNACATT TATTGATTTGTGTATATNGAACCCAGCCTNNCATCCCAGGG
ATGAAGCCCACTTGATCCAAGCTTGGCGCGCNGNCTAGCTCGAGGCAGGCAAAAGTATGCAAAGCATGCATCTCAATTAGT
CAGCACCCATAGTCCGCCCCTACCTCCGCCCATCCGCCCCTAACTCNGNCCGTTCGCCCATTCTCGCCCATGGCTGACTAR
TNTTTTTANNATCCAAGCGGNGCCGCCCTGCTTGANCATTCAGAGTNNAGAGNNTTGGAGGCCNAGCCTTGCARAACTCCG
GACNGNTTCTNNGGATTGACCCCNNTTAAATATTTGGTTTTTTGTNT TTTCANNGGNGA

SEQ ID:36

>STAR36
GATCCCATCCTTAGCCTCATCGATACCTCCTGCTCACCTGTCAGTGCCTCTGGAGTGTGTGTCTAGCCCAGGCCCATCCCC
TGGAACTCAGGGGACTCAGGACTAGTGGGCATGTACACTTGGCCTCAGGGGACT CAGGATTAGTGAGCCCCACATGTACAC
TTGGCCTCAGTGGACTCAGGACTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCCACAT
GTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGT GAGCCCCACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGACTAGTGAGCCC
CACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGAACTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCTTCAGGGGACTCAGGATTAGTG
AGCCCCACATGTACACTTGGACACGTGAACCACATCGATGTGCTGCAGAGCTCAGCCCTCTGCAGATGARATGTGGTCATG
GCATTCCTTCACAGTGGCACCCCTCGTTCCCTCCCCACCTCATCTCCCATTCTTGTCTGTCTTCAGCACCTGCCATGTCCA
GCCGGCAGATTCCACCGCAGCATCTTCTGCAGCACCCCCGACCACACACCTCCCCAGCGCCTGCTTGGCCCTCCAGCCCAG
CTCCCGCCTTTCTTCCTTGGGGAAGCTCCCTGGACAGACACCCCCTCCTCCCAGCCATGGCTTTTTCCTGCTCTGCCCCAC
GCGGGACCCTGCCCTGGATGTGCTACBATAGACACAT CAGATACAGTCCTTCCTCAGCAGCCGGCAGACCCAGGGTGGACT
GCTCGGGGCCTGCCTGTGAGGTCACACAGGTGTCGTTAACTTGCCAT CTCAGCAACTAGTGAARTATGGGCAGATGCTACCT
TCCTTCCGGTTCCCTGGTGAGAGGTACTGGTGGATGTCCTGTGTTGCCGGCCACCTTTTGTCCCTGGATGCCATTTATTTT
TTTCCACAAATATTTCCCAGGTCTCTTCTGTGTGCAAGGTATTAGGGCTGCAGCGGGGGCCAGGCCACAGATCTCTGTCCT
GAGAAGACTTGGATTCTAGTGCAGGAGACTGAAGTGTATCACACCAATCAGTGTARATTGT TAACTGCCACAAGGAGAAAG
GCCAGGAAGGAGTGGGGCATGGTGGTGTTCTAGTGTTACAAGAAGAAGCCAGGGAGGGCTTCCTGGATGAAGTGGCATCTG
ACCTGGGATCTGGAGGAGGAGAARARATGTCCCAARAGAGCAGAGAGCCCACCCTAGGCTCTGCACCAGGAGGCAACTTGCT
GGGCTTATGGAATTCAGAGGGCARGTGATARGCAGARAGTCCTTGGGGGCCACAATTAGGATTTCTGTCT TCTARAGGGCC
TCTGCCCTCTGCTGTGTGACCTTGGGCAAGTTACTTCACCTCTAGTGCTTTGGTTGCCTCATCTGTARAGTGGTGAGGATA
ATGCTATCACACTGGTTGAGAATTGAAGTARTTATTGCTGCARAGGGCTTATAAGGGTGT CTAATACTAGTACTAGTAGGT
ACTTCATGTGTCTTGACAATTTTAATCATTATTATTTTGTCATCACCGTCACTCTTCCAGGGGACTAATGTCCCTGCTGTT
CTGTCCAAATTAAACATTGTTTATCCCTGTGGGCATCTGGCGAGGTSGCTAGGARAGCCTGGAGCTGTTTCCTGTTGACGT
GCCAGACTAGT

SEQ ID:37

>STAR3?
ATCTCTCTCTGCCAAAGCAACAGCGGTCCCTGCCCCARCCAGACTACCCCACTCAGTGGGGTTACGGATGCTGCTCCAGCA
TCCTAACACTGCCCAGCTGGTGCCTGCCTGTGCTCACCCACAACCCCCAGGCCGGCCTTCCCTGCAGCCTGGGCTTGGCCA
CCTTGGCCTGATTGAGCACTGAGGCCTCCTGGGCACCCAGCCCCATCACTGCACCTGCTGCTTCCAGCCCCACCCCACCGG
CTCAGGGGTTCTTCCCAGCGGCGCTGATCATGAAGTCAACATGCACGCAAGTCGTCTCAGGARACTTTTTAATGARAGTGT
CGGCCACGGTGGTGTGTAGGTGGCTGAGCTCAGATTGCAGCTGCTAAGACACCAGCCACTTACCAAGAGARAGCCAGGCTG
CTTCARACCCAGGGCCGGAGGCAARAAAGCATCACT TCCAGCCGGGGAGTCTGGAAGCCACGCCTTGTGGGAGGTCACACT
GGCATCTAGGCCTTCGCCTGCACTGCAGARGGAGAGCCGGGTCCCCCT CCTGGAGAACGCTGCGTTCCCCAGCCCCACACC
GGCTTTGCCACCACACAGGCTGTTGAGGCAGGAGGCGGGTARGACGTAGCTGTAGACCCARAGCAARCCACCAGCCCTGGGA
CCCTGCGGGAGAGGAGCACT TTTAGARACATGGAARAATGTGGTCATCCCAT CAT TAGACAGCACACATCCTACATARATAA
AAAGTCGTATGGGGAAGGAGGT TGGGGAGGGAATARAAAATTGGCACAGACATTGATAGACTGGTTTCCAGTTTCAAGGTA
ACAGATGCACATCATGAGACCAGAGGAGGCAGAGACAAGGGCTGBATTTGGCTTTTCTAAGCAACATGTGTTCCTGCGCAG
GGCTGAATGGTCGCTGAGACAGAGATGGAAGCCAGGACARGGGAGCCCACCGGGCCCAGATAGGTACAGAGAGCAGAGGCT
CCTGTTCTGTCCTCGCCACCCATGAGGGTGACACTGCTTGTAAATGGTGGCTGTGCTCTCCCAGCAAGAARRAAGCACAAC
TAAATCCACACTGCACACAGACGCAGACAGAAAGCCTTCAAGTGGCTCTGTTTTCTGCTCCCTGCCTTGCCAGGTCCACAA
GCAGAGAGGAGTGTCAGGCACATGGCCCCGCTGTCAGGCTCCCCAGTGAGCTGTAGGCTCAGCAGGAGCTGCCCACTGACA
CACAGGGGACACCCACTCCTGCCACCTTGGGAGCGETTGCCAGACAGAGCCGCACTGGGTGCTGGTGTCATCCAGGGACCT
CACACACTTCCTTAAATGTGATCCT

SEQ ID:38

>STAR38
GATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAGCTTTCCCTTCAAATACTTTGCAACCAGGTAGAGAATTTTGGAGTGAAGGTTTT
GTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATATGCATCTTCT TTTGARAATGTTARAGTAAATTACCTCTCTTT TCAGATACTGTC
TTCATGCGAACTTGGTATCCTGTTTCCATCCCAGCCTTCTATAACCCAGTAACATCTTTTTTGAARCCAGTGGGTGAGARA
GACACCTGGTCAGGAACGCGGACCACAGGACAACTCAGGCTCACCCACGGCAT CAGACTARAGGCARACAAGGACTCTGTA
TAAAGTACCGGTGGCATGTGTATNAGTGGAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACT TTTCTATAA
TTTCTTAAGTGCT TTGAATGTTCAAGTAGAAAGTCTARCATTAAART TTGATTGAACAATTGTATATTCATGGAATATTTTG
GAACGGAATACCAAAARATGGCAATAGTGGTTCTTTCTGGATGGAAGACAAACTTTTCTTGTTTAAAAT ARATTTTATTTT
ATATATTTGAGGTTGACCACATGACCTTAAGGATACATATAGACAGTAAACTGGTTACTACAGTGAAGCAAATTAACATAT
CTACCATCGTACATAGTTACATTTTTTTGTGTGACAGGAACAGCTAARATCTACGTATTTAACARAAAT CCTAAAGACAAT
ACATTTTTATTAACTATAGCCCTCATGATGTACATTAGATCGTGTGGTTGTTTCTTCCGTCCCCGCCACGCCTTCCTCCTG
GGATGGGGATTCATTCCCTAGCAGGTGTCGGAGAACTGGCGCCCTTGCAGGGTAGGTGCCCCGGAGCCTGAGGCGGGNACT
TTARNATCAGACGCTTGGGGGCCGGCTGGGAARRACTGGCGGAARATATTATAACTGNACTCTCAATGCCAGECTGTTGTAG
ARGCTCCTGGGACAAGCCGTGGAAGTCCCCTCAGGAGGCT TCCGCGATGTCCTAGGTGGCTGCTCCGCCCGCCACGGTCAT
TTCCATTGACTCACACGCGCCGCCTGGAGGAGGAGGCTGCGCTGGACACGCCGGTGGCGCCTTTGCCTGGGGGAGCGCAGT
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CTGGAGCTCTGGCGGCAGCGCTGGGAGCGGGGCCT CGGAGGCTGGGCCTGGGGACCCAAGGTTGGGCGGGGCGCAGGAGGT
GGGCTCAGGGTTCTCCAGAGAATCCCCATGAGCTGACCCGCAGGGCGGCCGGGCCAGTAGGCACCGGGCCCCCGCGGTGAC
CTGCGGACCCGARGCTGGAGCAGCCACTGCARATGCTGCGCTGACCCCARATGCTGTGTCCTTTARAATGTTTTAATTAAGA
ATAATTAATAGGTCCGGGTGTGGAGGCTCAAGCCTTAATCCCCAGCACCTGGCGAGGCCGAGGAGGGA

SEQ ID:39

>STAR39
TCACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCGGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCATGACA
CCGCACCTGGCTAGTTTTTGTAT TTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACTATGTTGGCCAGGTTGGTCTCGAACTCCTGACCTT
GTGATCCGCCCACCTCGGCCTCCCARRGT GCTGGGATTACAGAGTGAGCCACTGCGCCTGGCCTGCACCCCTTACTATTAT
ATGCTTTGCATTTTCTTTTAGATT TGAAGAACCTCATTATAAACTCTAGCACTARTCTTATGTCAGTTARATGCATAGCAA
ATATCTCCTGACGTGGGAGAATATATATTTGCAAGTCTTCTTGTGAACATATGTTTTCAGT T CTAGGGAGCCAGACGCCTA
TGAGTGAAAAGCCTAGTCATCGTGGAGAAGTGCATTCAACTTTGTAAGARACTGCCARACCTTTATTCATAATGGTTGTAT
AAATTTTACATTACCACCRATAATGTATGAGAGTTCCAGTTGCTTCACATCCTCACCAGCATTTTGTTTTGTCTGTCTTTT
TTCCTTTGGTTATTCTAGTGGGCATAAGATATAATAGTATCCCTTGTGGT TTAATGTAAATTCCACTGAAGACTAATARCA
TTTGCATATTTCTAAT TAATAAGCCTTTTTAAGTGACTTTTCAAGTCTTTGCTCATTTTTAT TAGATATTTGCCTTCTTAT
TATTGATTTGARAGAATTATATTTATATGCTTATATTCTGGTTATAAGCCCTTTGTCATTATTTTCCAAAACAATATTTGG
TTGTTTCTGTACTACTTTCCTTGCTCCTTTGAATTGACTTGGTGCCT TGGCCAARARTCAATTGACCACATACATGTGGGT
GCATCTCCAGACTACCACATTCCGTTTATCTATTTGTCTCTCCTTGTGTCAATAACACTCTGTCTTGATAATGGTAAGTTT
TGAGATCAGGTTGTGTAAGTCCTCCTAATTTTTCCTGGGTTTTCAATATTGCTTTGCTTTTTARAAATTTTGTATTTTCAT
TTACATTTTAARATARACTTGTTAGTGGGATTTTGAT TGGCATTGCACTGAACTCGTGGATCAATTTGGGGAGATTGGACA
TTCTTATATATGGATCCCGTGGTCAT CAACTTTAAGAACTCTTTCTCATCCATTAGTAACTCAATCTAGGTTCAGATGCTA
CTCGTTTTCTGCTCAGTCTGTGTCTGAGCCCCTTATGCTCTTCATTTTGTCATCCAATTAACCTCAGCTTTGCATCAATAC
TATTTCTTGCTTTGGTGCCTGTTACCT CTCCTCTAATCACCAARTCCACAACTTACCTCCARATTCAGGGCTTGTCTCATTC
TTCCCAGGAGGAGTGCTGCTCAGTCTATCTACTTAGTATTATAATTTCTCTGGCTTGGTATCAAGGCACTCCCATTTCCGG
CTTCCATGAGATGTCTCAGAGGGCATGCTGCCCGGTGTAGCTGCATGGTCAAGCTTCTTCATATCTCTTGCCTCATCACTT
AAACTCACTATTTTGTACTCCTGCTTCAGCTATAGGGAGCTACTGTTAGTTTCTTGAAGACATATGCTCTCTCTCTCTCTC
ACATCTGGACCTGAGCACATCCTGTTACTGCTGCTTGAAACAATGTGATCCCCAGGCACACACCATTAGCTTAGAAGCCTC
CCCTGATTCTTCAAGGCTGGTTGAGTCCCTTCTCTGTGCTCTCATGACAACAGTTGGCAATTCCTCGTTGCAGCACCTAGC
CCATGATGCTCTTTGGAGGCAGAGACTGAGTCTTTCTCACTATTGAATTTCCAGCATTCATCACAGAGCCTGGCATATATA
BAAGCCCTCCATCATATGTATTAAGTGAATGGATAAATGAAAAAAAGTTATATATATGTACATATATGTGTATATATGTATA
TGTATATATGTGTATATATGTGTGTATATGTGTGTGTATATATGTACATATATATGTATCTATGTACATATATGTATATAT
GTATATATATGTGTGTGTATATGTGTGTGTGTATGTATATATATTACAATGARATACTATTCAGCCTTAAAAAGGCAGGGA
ATCCTGTCATTTAACACAATATGGATARACCTAGAGGACTCTARAGGCARATACCACATGTTCTCACT CACAARATCTAAA
CAAGTTGAACTCCTACAAGTAGAGAGTAGGATGATGGTTACCAAGGGCTGGGGGACGGGAGAGGATGGGGAAAGCATAGCT
GTCCATCAAAGGGTAGAAAGTTTCATTTAGACAAGAGGAATCAGCTTTAGTGATCTATTTCAC

SEQ ID:40

>STAR40

GCTGTGATTCAAACTGTCAGCGAGATAARGGCAGCAGAT CAAGARAGCACTCCGGGCTCCAGARGGAGCCTT CCAGGCCAGT
TTTGAGCATAARGCTGCTGATGAGCAGTGAGTGTCTTGAGTAGTGTTCAGGGCAGCATGTTACCATTCATGCTTGACTTCTA
GCCAGTGTGACGAGAGGCTGGAGTCAGGTCTCTAGAGAGTTGAGCAGCTCCAGCCTTAGATCTCCCAGTCTTATGCGGTGT
GCCCATTCGCTTTGTGTCTGCAGTCCCCTGGCCACACCCAGTAACAGT TCTGGGATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAG
CTTTCCCTTCRAATACTTTGCAACCAGGTAGAGAATTTTGGAGTGAAGGTTTTGTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATAT
GCATCTTCTTTTGAAAATGTTAAAGTARATTACCTCTCTTTTCAGATACTGTCTTCATGCGRACTTGGTATCCTGTTTCCA
TCCCAGCCTTCTATAACCCAGTAARCATCTTTTTTGAAACCAGTGGGTGAGARAGACACCTGGTCAGGAACGCGGACCACAG
GACAACTCAGGCTCACCCACGGCATCAGACTAAAGGCARACARGGACTCTGTATAAAGTACCGGTGGCATGTGTATTAGTG
GAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACTTTTCTATAATTTCTTAAGTGCTTTGAATGTTCAAGTA
GAAAGTCTAACATTAAATTTGATTGAACAATTGTATATT CATGGAATATTTTGGAACGGAATACCAAAARATGGCAATAGT
GGTTCTTTCTGGATGGARGACAARCTTTTCTTGT TTARAATARATTTTATTTTATATATTTGAGGTTGACCACATGACCTT
AAGGATACATATAGACAGTAAACTGGT TACTACAGTGAAGCEAATTAACATATCTACCATCGTACATAGTTACATTTTTTT
GTGTGACAGGAACAGCTAAARTCTACGTATTTAACAARAATCCTARAGACAATACATTTTTATTAACTATAGCCCTCATGA
TGTACATTAGATCTCTAA

SEQ ID:41

>STAR41L
TGCTCTTGTTGCCCAGGCTGCAGTGCAATGGCGCTGTCTCGGCTCATCGCAACCTCCGCCTCCCAGATTCAAGTGATTCTC
CTGCCTCACCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACCAGTATGCAGCARCACGCCCGGCTAAT T TTGTATT TGTAATAGAGACGGG
GTTTCTTCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAATTCCTGCCCTCAGGTGATCTGCCCACCTTGGCCTCCCARAGTGCTGGGAT
TACAGGCATGAGCCACTGTGCCCGGCCTGGGCTGGGGCTTTTAAGGGGACTGGAGGGTGAGGGGCTCGARAATTGGGAGAG
TTGATTGGTGGGGCARGGGGGATGTAAT CATCAGGGTGTACAARCTGCACT CTTGGTTTAGTCAGCTCCTCGTGGGGTCCT
TCGGAGCAGCTCAGTCAGTAGCTCCATCAGTATACAGGACCCARAGGAATATCTCARAGGGAARACAGCATTTCCTAAGGT
TCRAGTTGTGATCTACGGAGCAGTTAGGGGARCTACAATCTTGTGACAGGGTCTACAT GCTTCTGAGGCAATGAGACACCA
AGCAGCTACGAGGAAGCAGTCAGAGAGCACGCCGACCTAGTGACTGATGCTGATGTGCTGCGAGCTGGGTTCATTTTCATT
TCTCCCCTCCCCCTGCCCTCATTAATTTTGTARAGT TTATAGGGAACAT TTCACCCACT CTGCTGTGGATCCCTGTCACTT
ACGGAGTCTGTCATCT TGGCTGTATGGGCTGTGGCCTCTGCGGTGCCCATTCTCAGGAGGTGTGAGACCCATGAGGACCGG
AGGTGGACAAGGCTAGAGACCACACCCCCCCGCTCCATCCAATCATGT TTTCCTGGGTGCTTGGTTTCTATGCAGGCTGCA
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TGTCCTTAGTCCCTGCATGGGAACAGCTCCTGTGGTGAGCAGGCCCCTGAGGARGGCCTTGAGCGGGAATGGAGCCTAGGC
TTAGGCTGCCTGGTARGAGCTGGAGGGAACCAGCCGAGGCTTGTGCTACTTTTTTTTCCAGAATGARATACGTGACTGATG
TTGGTGTCCTGCAGCGCCACGTTTCCCGCCACAACCACCGGARCGAGGATGAGGAGAACACACTCTCCGTGGACTGCACAC
G

SEQ ID:42

>STAR42
AAGGGTGAGATCACTAGGGAGGGAGGAAGGAGCTATARAAGARAGAGGTCACTCATCACATCTTACACACTTTTTAAAACC
TTGGTTTTTTAATGTCCGTGTTCCTCATTAGCAGTAAGCCCTGTGGARGCAGGAGT CTTTCTCATTGACCACCATGACAAG
ACCCTATTTATGARACATAATAGACACACARATGTTTATCGGATATTTATTGABATATAGGRATTTTTCCCCTCACACCTC
ATGACCACATTCTGGTACATTGTATGARATGAATATACCATAATTTTACCTATGGCTGTATATTTAGGTCTTTTCGTGCAGG
CTATARARATATGTATGGGCCGGTCACAGTGACTTACGCCCGTAGTCCCAGAACTT TGGGAGGCCGAGGCGGGTGGATCAC
CTGAGGTCGGGAGTTCARAACCAGCCTGACCAACATGGAGARACCCCGTCTCTGCTARAAATACARAAAATTARCTGGACAC
GGTGGCGTATGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGARGCTGAGGCAGGAGAACTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGTGGT
GAGTCGAGATTGCGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCGAAATTCCATCTCAAAARAAAGAAAAAAGTATGACTG
TATTTAGAGTAGTATGTGGATTTGAAAAATTAATAAGTGTTGCCARCTTACCTTAGGGTTTATACCATTTATGAGGGTGTC
GGTTTC

SEQ ID:43

>STAR43
CARATAGATCTACACAAAACAAGATAATGTCTGCCCATTTTTCCARAGATAATGTGGTGAAGTGGGTAGAGAGAAATGCAT
CCATTCTCCCCACCCAACCTCTGCTARATTGTCCATGTCACAGTACTGAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCAGAATG
TGCACCAAGCACCTCTTGTCTCAATTTGCAGT CTAGGCCCTGCTATTTGATGGTGTGAAGGCTTGCACCTGGCATGGAAGG
TCCGTTTTGTACTTCTTGCTTTAGCAGT TCAAARGAGCAGGGAGAGCTGCGAGGGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATGTGGTC
AGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGTGGTCCATTATCTCCAGCCCCCCTGCGGTGTTGCTGTTTGCTTGGCTTGTCTGGCTCTC
CATGCCTTGTTGGCTCCARRATGTCATCATGCTGCACCCCAGGARGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTTTGGGC
TATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATTCCCTAGGTAAGACCCAGAAGACACAGGAGGTAGTTGCTTTGGGAGAGTTTGGACC
TATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTATCTTCTCTTTCATTTGGTGAGACTGTTAGCTCTGGCCGCGGACTGAATTCCACA
CAGCTCACTTGGGAAARCTTTATTCCAARACATAGTCACATTGAACATTGTGGAGAATGAGGGACAGAGAAGAGGCCCTAG
ATTTGTACATCTGGGTGTTATGTCTATAAATAGAATGCTTTGGTGGTCAACTAGACTTGTTCATGTTGACATTTAGTCTTG
CCTTTTCGGTGGTGATT TAAAAATTATGTATATCTTGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTTCATCTGGCTT
TTTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGTTATGGGCAGCCTTGAAGCTCAGTAGCTAATGAAGAGGTATCCTCACTCCCTCCAGAG
AGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCAGCACCTTGAAATGAGTTTARACTTGTT TATTTTTAAAACATTCTTGG
TTATGAATGTGCCTATATTGAATTACTGAACAACCTTATGGTTGTGAAGAATTGATTTGGTGCTAAGGTGTATAAATTTCA
GGACCAGTGTCTCTGAAGAGTTCATTTAGCATGAAGTCAGCCTGTGGCAGGTTGGGTGGAGCCAGGGAACAATGGAGAAGC
TTTCATGGGTGG

SEQ ID:44

>STAR4 4
TGAGTTGGGGTCCTAAGCCAGAAGTTAACTATGCTTTCATATATTCTTGCAAGTAGAAGTACAGTGTTGGTGTAAATTCCC
CTTAGATGGATAGCTAAGCCCAGAGGAAATAATGGTAATTGGAACCATATGACCGTATGCAATTCATGTGCATATTTATAT
CAAGAAAAGAACATTATAGGTCGGGTGAGACCCTATTTTGTTCTGACAATGTCATCTGTATTTACATGTCTGTTTCGGGAG
TTTGGATGTCAAGGGATTCTGTGCTGGATTGTARAGCATGTGCTTCTGCTTGATGTAGCTACTCAATTTTGTATTCTTGAC
TAATAAAGTCATAAACATAATTCAACCTCTGTGTGCGTGCTCTCCTTCCATTAATTTATACT TTAGCARARAGTATTGAAT
GTGTGTGTTATGTAACAATTTCCTATAAATTATATTAAATGATTTATTAGCTTTATTCAATARAGTTTTARGTGTTTTCTT
CTATGACTACATTATTTGTTAACAAGAAATTTCTTTAACTGAAARCTTCARGGAAGACTAT CTGGGTAACTCTTTCAARAA
GAATTGTCCCTGTATTTTGGGATTGAATATATTAATTTCTTGTACTGT TTTAACAGCACATAATTTTACAAGACAAGCCAC
TTTTTCAAAGCCTGCTTCTCCTCCCATTTTCCCTATCTCTGTGATTGACACCTCCAACCCCTGTAGCCTGCCTCTGCTCTC
TCTTAACCAGTCCTACTGATACTACTTCCTAAGTATTTTTCAGCCCTGTCCTTCCTCTCCATCATGATGGATTCACTTCCA
GTTGAAATCCTTATGGTACCCTCCCTGGATTATGGCAGTAATCAGAGAGCTGGTCTCCTTAACTCAGGATTCACTTCTTCT
CATCTGTTGTTCACAGTGACATCAGAAAGATATTTTAAAATGATGAACTAGAATTAATTATATAAAACACACATACACACA
TAAARTAATACTTARATTTTTCAATGATGT TCCAATTATGTAARATATAATATAGGAGGCACTTTATGTTCTGGCCTCAATC
TTTCAATTCAAACTTATCTCCTGCCACTATCTCCTTTGAACATTGTATTCCAGCTACTTTAGAATARTAATAATACATAAT
ATTCATAGAGCCCTTCCTGGGTTCCTATCACCGTACAARATACTTCACATATAACATTTAATCTTTGACAACTTTATTAGG
CATGCACAATTATTATCTATCTATATATCTATATCTATATATATAAAATCTATATTTTATAGATAAGAARATAGAGGGTAA
AAACTTGCCAAAATTACARAGCTTAGARGTGTAGCAGTTGGGATTTGAATCTAGGCATCCTGCCTCTATAGTCTACAGTGS
CTTTCTTGTGCCAAAARGCCTTGCAGTTCCCTAGACTTAACATTTCTCAAAATCTGTGTCTTTCACATGCTCTTCCAATTGT
CTGGAARATCTTTCCCAACCTCAGTCTAACTGTGGTACTCATGTTCACCCCACAAGAATTGACTCCATCTGTCCCCTCTCC
ATGAAAATTTCTTTGAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTG

SEQ ID:45

>STAR4S5 :
CACGCCCCAGCGTGCCCTGGACTACTGCTCCGCAGGACTCCTGTTCTGCTGCACCCTGGACTACGGCACCAGAGGACCCAG
CTCCCGCCGGCCTGAGCTATGGCACCAGAGGACCCAGCT CCCGGCAGCCTGGACTATGGCACCAGAGGACCCAGCCCCCCG
CTTCCTGGGCTAAGGCACAGTAGGACCCTGCCTCATCGTGTACTCCTGCTCAGGAGGACCCTCGCAGGGCGGCGCACTGGA
CTAAGCTACTGAAGGAGCCCCACCCCTGCCTAACCCTGGACTAAGGCACTGGAGARACTCTTGCTCCGCAGAGCCACGGACT
CTTGCACRAGAGAACCTCAGCCCAGCCGTGCCCTGGACTGTGGCACAGTAGGGCCCACACCACGCCATGGACTCCTGTATT
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GGAGGRAGAGTAGTGATAAATGTCCAGGTTTACAACTTGARAAGTAGCAATCAATGTGCCACAATAGATGGATGTGATGTA
AAATTATAAATGATGAAAACATTATGTGTAATTGCCTAGCCAGAACAGTTACACAAGACAAAGACGTAAAAGARATCCACA
TAGGGAAGGAAGAGGTAAGATTGTTTCTGTTTTTTGAARATATAATCT TAAGATAGAGARRATCTTAAAGATTCCACCARA
ATAAATGGTTATAGCTGATGAAGAAATTCAATAAAGTTAATAGTTACAAAATCAACATACAARATATCATTATTGTTTCTAT
TAACTAATGACAAACTATTACCTGAAAARTAAAGGCAATTCAATTTATAATAGAATCAARACAGATATATARATATATARA
AGACAGGAGTAAATTTAATCAARRACCATAARAAGATTTACATACTGBAARACTATAGCACATTGATGARAAARATTAAAARTGG
CATAAATAAATGGAGAAACATCCTTCATTGATGGATTCARAAATTAGTATTGTAARRAGTGT CAATGCTACCCAARGCAATC
TACAGATTAAATGCAACCACTATCAAATTCCAATGTCATTCTTCACAGAAATAGAARARTTACTGCTAAAATTTGTATGGA
ACCACAAAAGACCTGGACCAACCAAAGCAATCTTGARCAARAAGAACAAAGCTGGAGGCATCAGACTACCTGACTCCAAAC
TCTATTACAAAGCTATAGGAATTAARACAGCATAGCARTGGCATAAAAACAGACATGTAARACAGTACAAAGGGATATAGA
ACCTGTAAATAAATCCGTGTGTCTGTGGTCAATTGAT TTTTTGATAAAATAACTAAAAATACACAGTGAAGAAAGAAAATT
ATTTTCAATAAATGGTGTAGACAAAACTGACTATCCACATACAGAAGARTARAATTTGACTTTTATTTTGCTCTTTATACA
AGCATCAAATCARAATTAAAGTTTAAATGTAAAACTACTACAAGGAARATATAGAAGGAGACTGTATGACATTGGCCTGAGC
TATGATTTTCTGTAGATTATTCCARAAAGGCAACAAARGCAAAACACACAAATGAGACTGCATAAAACTTAAAACTTTTCCA
CAGGARAAGAAGCAATGATAGAATTAAGAGAACCCACAAATGGGATAATATTTTTAAACCATACATCAGGTAAGGGGCTCA
TATAATAATATATAAGCAACTCAACCTACTCAAAAATAAGAAAARAARCTATGCTTATTAAAARATARGCARAGAATCAGAA
TAGACATTTCCTACATCATACAAAAGGCCAACCAGGTACATGAARAAATCATAAACATTCCTAATTATCAGAGAAGTGCAA
ATCAATGCCACAATGAGATATCACCTCACACATTTTACTAGGGCTATTATAAAAAAAGATGGARGATAAGTGTTGGTGAGG
ATGTGGAGAAAAAGAAACCCTGTACACTGTTGGTAGGAATGGARATTAGTACAGCCATCTTGGARARRCAGTACGAAGCTTT
CTCAAGAAATTATAAATTTATTTACCCTATGATCCAT

SEQ ID:46

>STAR46
ATTGTTTTTCTCGCCCTTCTGCATTTTCTGCAAATTCTGTTGAATCATTGCAGTTACTTAGGTTTGCTTCGTCTCCCCCAT
TACAAACTACTTACTGGGTTTTTCAACCCTAGTTCCCTCATTTTTATGATTTATGCTCATTTCTTTGTACACTTCGTCTTG
CTCCATCTCCCAACTCATGGCCCCTGGCTTTGEATTATTGTTTTGGT CTTTTATTTTTTGTCTTCITCTACCTCARCACTT
ATCTTCCTCTCCCAGTCTCCGGTACCCTATCACCAAGGTTGTCATTAACCTTTCATATTATT CCTCATTATCCATGTATTC
ATTTGCARATAAGCGTATATTAACAARATCACAGGTTTATGGAGATATAATTCACATACCTTARRATTCAGGCTTTTAARG
TGTACCTTTCATGTGGTTTTTGGTATAT TCACAAAGTTATGCATTGATCACCACCATCTGATTCCATARCATGTTCAATAC
CTCAAAARGAAGTCTGTACTCATTAGTAGTCATTTCACATTCACCACTCCCTCTGGCTCTGGGCAGTCACTGATCTTTGTG
TCTCTATGGATTTGCCTAGTCTAGGTATTTTTAT GTAAATGGCATCATACAACATGTGACCTTTTGTTTGGCTTTTTTCAT
TTAGCAARATGTTATCAAGGTCTGTCCCTGTTGTAGCATGTATTAGCACTTCATTTCTTATATGCTGAATGATATACTTTA
TTTGTCCATCAGTTGTTCATGCTTTATTTGTCCATCAGTTGATGAACATTTGCGTTTTTGCCACTTTGGGCTATTAAGAART
AATGCTACTGTGAACAAGTGTGTACAAGTTCCTCTACAAATTTTTGTGTGGACATATCCTTTCAGTTCTCTCAGGTGTATA
TCTGGGAATTGAATTGCTGGGT CGTGTAGTAGCTATGTTARACACTTTGAGAAACTGCTATAATGTTCTCCAGAGCTGTAC
CATTTTAAATTCTGTGTATGAGGATTCCACGTTCTCCACTTCCTCACCAGTGTATGGATTTGGGGGTATACTTTTTARAAA
GTGGGATTAGGCTGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAACACT TCAGGAAGCTGAGGT GGGAGGAT CACTTGAGCCT
AGTAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAGGGAGACCCTGTCTCTACAAAAARATAATTTAAAATAAATTAGCTGGGCGTTG
TGGCACACACCTGTAGTCCCAGCTACATGGGAGGCTGAGGTGGARAGGATTCCCTGAGCCCAGAAGTTTGAGGTTGCAGTGA
GCCATGATGGCAGCACTATACTGTAGCCTGGGTGTCAGAGCAAGACTCCGTTTCAGGGAAGAAARARAAAAGTGGGATGAT
ATTTTTGACACTTTTCTTCTTGTTTTCTTAATTTCATACTTCTGGAARATTCCATTAAATTAGCTGGTACCACTCTAACTCA
TTGTGTTTCATGGCTGCATAGTAATATTGCATAATATAAATATACCATTCATTCATCAAAGT TAGCAGATATTGACTGTTA
GGTGCCAGGCACTGCTCTAAGCGTTAAAGAAARACACACAARAACTTTTGCATTCTTAGAGT TTATTTTCCAATGGAGGGGS
GTGGAGGGAGGTAAGAATTTAGGAAATAAATTAATTACATATATAGCATAGGGTTTCACCAGTGAGTGCAGCTTGAATCGT
TGGCAGCTTTCTTAGTAGTATAAATACAGTACTAAAGATGARATTACTCTAAATGGTGTTACTTARAATTACTGGAATAGGT
ATTACTATTAGTCACTTTGCAGGTGAAAGTGGAAACACCATCGTARAATGTAAAATAGGAAACAGCTGGTTAATGTT

SEQ ID:47

>STAR47
ATCATTAGTCATTAGGGAAATGCAAATGARAAACACAAGCAGCCACCAATATACACCTACTAGGATGAT TTAAAGGARAAT
AAGTGTGAAGAAGGACGTAAAGAAATTGTAACCCTGATACATTGATGGTAGAAATGGATAAAGTTGCAGCCACTGTGAAAA
ACAGTCTGCAGTGGCTCAGAAGGTTAAATATAGAACCCCTGTTGGACCCAGGAACTCTACTCTTAGGCACCCCAARGAATA
GAGAACAGAAATCAAACAGATGTTTGTATACTAATGTTTGTAGCATCACTTTTCACAGGAGCCAARAGGTGGAAATAATCC
AACCATCAGTGAACAAATGAATGTAATAAAAGCAAGGTGGTCTGCATGCAATGCTACATCATCCATCTGTAARAAACGAAC
ATCATTTTGATAGATGATACAACATGGGTGGACATTGAGAACATTATGCTTAGTGARAT ARGCCAGACACAAAAGGAATAT
ATTGTATAATTGTAATTACATGAAGTGCCTAGAATAGTCAAATTCATACAAGAGAAAGTGGGATAGGAATCACCATGGGCT
GGAAATAGGGGGAAGGTGCTATACTGCTTATTGTGGACAAGGTTTCGTAAGAAAT CATCAARRATTGTGGGTGTAGATAGTG
GTGTTGGTTATGCARCCCTGTGAATATATTGAATGCCATGGAGTGCACACTTTGGTTAARAGGTTCAAATGATAAATATTG
TGTTATATATATTTCCCCACGATAGAAAACACGCACAGCCARGCCCACATGCCAGTCTTGTTAGCTGCCTTCCTTTACCTT
CRAGAGTGGGCTGAAGCTTGTCCAATCTTTCARGGTTGCTGARGACTGTATGATGGAAGTCATCTGCATTGGGARAGARAT
TAATGGAGAGAGGAGAAAACTTGAGAATCCACACTACTCACCCTGCAGGGCCAAGARCTCTGTCTCCCATGCTTTGCTGTC
CTGTCTCAGTATTTCCTGTGACCACCTCCTTTTTCARCTGAAGACTTTGTACCTGAAGGGGTTCCCAGGTTTTTCACCTCG
GCCCTTGTCAGGACTGATCCTCTCAACTA

SEQ ID:48
>STAR48
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ATCATGTATTTGTTTTCTGAAT TAATTCTTAGATACATTAATGTTTTATGTTACCATGAATGTGATATTATAATATAATAT
TTTTAATTGGTTGCTACTGTTTATAAGAATTTCATTTTCTGTTTACT TTGCCTTCATATCTGAAAACCTTGCTGATTTGAT
TAGTGCATCCACAAATTTTCTTGGATTTTCTATGGGTAATTACAARATCT CCACACAATGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCA
CACCACTGTACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACACCATCTCACAARARCACATAARCAAACAAACAGARARCTCCACAC
AATGACAACGTATGTGCTTTCTTTTTTTCTTCCTCTTTCTATAATATTTCTTTGTCCTATCTTAACTGAACTGGCCAGAAA
CCCCAGGACAATGATARATACGAGCAGTGTCAACAGACATCTCATTCCCTTTCCTAGCT TTTATARRAATAACGATTATGC
TTCAACATTACATATGGTGGTGTCGATGGT T T TGTTATAGATAAGCTTATCAGGTTAAGARATTTGTCTGCGTTTCCTAGT
TTGGTATAAAGATTTTAATATARATGAATGTTGTATTTTATCATCTTATTTTT TTCCTACATCTGCTAAGGTAATCCTGTG
TTTTCCCCTTTTCAATCTCCTAATGTGGTGAATGACATTARAATACCTTCTATTGTTARRATATTCTTGCAACGCTGTATA
GAACCAATGCCTTTATTCTGTATTGCTGATGGATTTTTGARARATATGTAGGTGGACTTAGT TTTCTAAGGGGAATAGART
TTCTAATATATTTAAAATATTTTGCATGTATGTTCTGAAGGACATTGGTGTGTCATTTCTATACCATCTGGCTACTAGAGG
AGCCGACTGARAGTCACACTGCCGGAGGAGGGGAGAGGTGCTCTTCCGTTTCTGGTGTCTGTAGCCAT CTCCAGTGGTAGC
TGCAGTGATAATAATGCTGCAGTGCCGACAGT TCTGGAAGGAGCAACAACAGTGATT TCAGCAGCAGCAGTATTGCGGGAT
CCCCACGATGGAGCAAGGGAAATAATTCTGGAAGCAATGACAATATCAGCTGT GGCTATAGCAGCTGAGATGTGAGTTCTC
ACGGTGGCAGCTTCAAGGACAGTAGTGATGGT CCAATGGCGCCCAGACCTAGARATGCACAT TTCCTCAGCACCGGCTCCA
GATGCTGAGCTTGGACAGCTGACGCCT

SEQ ID:49

>STAR49
AAACCAGARAACCCAAAACAATGGGAGTGACATGCTAAAACCAGARACCCAAARCAATGGGAGGGTCCTGCTAAACCAGARA
CCCAARACAATGGGAGTGARGTGCTAAAACCAGAAACCCARAACAATGGGAGTGTCCTGCTACACCAGARACCCARAACGA
TGGGAGTGACGTGATAAAACCAGACACCCAARACAATGGGAGTGACGTGCTABACCAGAAACCCARARACAATGGGAGTGAC
GTGCTAAAACCTGGAAACCTAAAACAATGCGAGTGAGGTGCTAACACCAGAATCCATAACAATGTGAGTGACGTGCTAAAC
CAGAACCCAARACAATGGGAGTGACGTGCTARAACAGGAACCCAAAACAATGAGAGTGACGTGCTARACCAGAAACCCARAA
ACAATGGGAATGACGTGCTAAAACCGGAACCCARAACARATGGGAGTGATGTGCTARACCAGAARACCCAARACAATGGGAAT
GACATGCTAAAACTGGAACCCARRACAATGGTAACTAAGAGTGATGCTAAGGCCCTACATTTTGGTCACACTCTCAACTAA
GTGAGAACTTGACTGAAAAGGAGGATTTTTT T TTCTAAGACAGAGTTTTGGTCTGTCCCCCAGAGTGGAGTGCAGTGGCAT
GATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCCGGGTTCAGGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGAATACAGG
CACCCGCCACCACACTTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATATTAGCAAGGATGGTCTCAATC
TCCTGACCTCGTGATCTGCCCACCTCAGGCTCCCARAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCAGCARAAAGGA
GGAATTTTTARAGCAAARATTATGGGAGGCCAT TGTTTTGAACTAAGCTCATGCAATAGGTCCCAACAGACCARACCAAACC
ARACCAAAATGGAGTCACTCATGCTAARATGTAGCATAATCARA

SEQ ID:50

>STARS0
CAACCATCGTTCCGCARGAGCGGCTTGTTTATTARACATGARATGAGGGAARAGCCTAGTAGCTCCATTGGATTGGGAAGA
ATGGCAAAGAGAGACAGGCGTCATTTTCTAGARAGCAATCTTCACACCTGTTGGTCCTCACCCATTGAATGTCCTCACCCA
ATCTCCAACACAGARATGAGTGACTGTGTGTGCACATGCGTGTGCATGTGTGAAAGTATGAGTGTGAATGTGTCTATATGG
GAACATATATGTGATTGTATGTGTGTAACTATGTGTGACTGGCAGCGTGGGGAGTGCTGGTTGGAGTGTGGTGTGATGTGA
GTATGCATGAGTGGCTGTGTGTATGACTGTGGCGGGAGGCGGAAGGGGAGAAGCAGCAGGCT CAGGTGTCGCCAGAGAGGC
TGGGAGGAAACTATAAACCTGGGCAATTTCCTCCTCATCAGCGAGCCTTTCTTGGGCAATAGGGGCAGAGCTCARAGTTCA
CAGAGATAGTGCCTGGGAGGCATGAGGCAAGGCGGAAGTACT GCGAGGAGGGGCAGAGGGTCTGACACTTGAGGGGTTCTA
ATGGGAAAGGAAAGACCCACACTGAATTCCACTTAGCCCCAGACCCTGGGCCCAGCGGTGCCGGCTTCCARCCATACCAAC
CATTTCCAAGTGTTGCCGGCAGAAGTTAACCT CTCTTAGCCTCAGTTTCCCCACCTGTAARATGGCAGARGTAACCAAGCT
TACCTTCCCGGCAGTGTGTGAGGATGAAAAGAGCTATGTACGTGATGQACTTAGAAGAAGGTCTAGGGTGTGAGTGGTACT
CGTCTGGTGGGTGTGGAGAAGACATTCTAGGCAATGAGGACTGGGGAGAGCCTGGCCCATGGCT TCCACTCAGCAAGGTCA
GTCTCTTGTCCTCTGCACTCCCAGCCTTCCAGAGAGGACCTTCCCAACCAGCACTCCCCACGCTGCCAGTCACACATAGTT
ACACACATACAATCACATATATGTTCCCATATAGACACATTCACACTCATACCTTCACACATGCACACGCATGTGCACACA
CAGTCACTCATTTCTGTGTTGGAGATTGGGTGAGGACAT TCAATGGGTGAGGACCAACAGGTGTGAAGATTGCTTTCTAGA
AARTGACTCCTGTCTCTCTTTGCCATTCTTCCCAATCCGATGGAGCTACTAGGCTTTTCCCTCATTTCATGTTTAATAARC
CTTCCCAATGGCGAAARTGGGCTTTCTCAAGAAGTGGTGAGTGTCCCATCCCTGCGGTGGGGACAGGGGTGGCAGCGGACAA
GCCTGCCTGGAGGGAACTGTCAGGCTGATTCCCAGTCCARCT CCAGCTTCCAACACCTCATCCTCCAGGCAGTCTTCATTC
TTGGCTCTAATTTCGCTCTTGTTTTCTTTTTTATTTTTATCGAGAACTGGGTGGAGAGCTTTTGGTGTCATTGGGGATTGC
TTTGARACCCTTCTCTGCCT CACACTGGGAGCTGGCTTGAGT CAACTGGTCTCCATGGAATTTCTTTTTT TAGTGTGTARR
CAGCTAAGTTTTAGGCAGCTGTTGTGCCGTCCAGGGTGGARAGCAGCCTGTTGATGTGGAACTGCTTGGCTCAGATTTCTT
GGGCAAACAGATGCCGTGTCTCTCAACTCACCAATTAAGAAGCCCAGAARATGTGGCTTGGAGACCACATGTCTGGTTATG
TCTAGTAATTCAGATGGCTTCACCTGGGAAGCCCTTTCTGAATGTCARAGCCATGAGATARAGGACATATATATAGTAGCT
AGGGTGGTCCACTTCTTAGGGGCCATCTCCGGAGGTGGTGAGCACTAAGTGCCAGGAAGAGAGGARACTCTGTTTTGGAGC
CAAAGCATAAARAARCCTTAGCCACAAACCACTGAACATTTGTTTTGTGCAGGTTCTGAGTCCAGGGAGGGCTTCTGAGGA
GAGGGGCAGCTEGAGCTGGTAGGAGTTATGTGAGATGGAGCAAGGGCCCTTTAAGAGGTGGGAGCAGCATGAGCAAAGGCA
GAGAGGTGGTAATGTATAAGGTATGTCATGGGARARGAGTTTGGCTGGAACAGAGT TTACAGAATAGAAAAATTCAACACTA
TTARTTGAGCCTCTACTACGTGCTCGACATTGTTCTAGTCACTGAGATAGGTTTGGTATACARARCAARATCCATCCTCTA
TGGACATTTTAGTGACTAACAACAATATAAATAATARAAGTGAACAARAGCTCAARACATGCCAGGCACTATTATTTATTT
ATTTATTTATTTATTTATTTATTTTTTGAARCAGAGTCTCGCTCTGT TGCCCAGGCTGGAGTGTAGTGGTGCGATCTCGGC
TCACTG

SEQ ID:51
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>STARS1
TCACAGGTGACACCAATCCCCTGACCACGCTTTGAGAAGCACTGTACTAGATTGACTTTCTAATGTCAGTCTTCATTTTCT
AGCTCTGTTACAGCCATGGTCTCCATATTATCTAGTACAACACACATACARATATGTGTGATACAGTATGAATATAATATA
BAAAATATGTGTTATAATATAAATATARTATTARAATATGTCTTTATACTAGATAATAATACTTAATAACGTTGAGTGTTTA
ACTGCTCTAAGCACTTTACCTGCAGGAAACAGTTTTTTTTTTATTTTGGTGAAATACAACTAACATARATTTATTTACRAT
TTTAAGCATTTTTAARGTGTATAGTTTAGTGGAGTTAATATATTCAARATGTTGTGCAGCCGTCACCATCATCAGTCTTCAT
AACTCTTTTCATATTGTAAAAT TAAAAGTTTATGCTCATTTAARARATGACTCCCAATTTCCCCCCTCCTCAACCTCTGGRA
ACTACCATTCTATTTTCTGCCTCCGTAGTTTTGCCCACTCTAAGTACCTCACATAAGTGGAATTTGTCTTATTTGCCTGTT
TGTGACCGGCTGATTTCATTTAGTATAATGTCCTCAAGT T TTATTCACGT TATATAGCATATGTCATAATTTTCTTCACTT
TTAAGCTTGAGTAATATTTCATCGTATGTATCTCACATTTTGCTTATCCATTCATCTCTCAGTGGACACTTGAGTTGCTTC
TACATTTTAGCTGTTGTGAATACTGCTGCTATGAACATGGGTGTATAARATATCTCAAGACCTTTTTATCAGTTTTTTAARA
TATATACTCAGTAGTAGTTTAGCTGGATTATATGGTAATTTTATTTTTAATTTTTGAGGAACTGTCCTACCCTITTATTCA
ATAGTAGCTATACCAATTGACAATTGGCATTCCTACCAACAGGGCATAAGGGTTCTCAATTCTCCACATATTCCCTGATAC
TTGTTATTTTCAGGTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATGGGAGCCATGT TAATGGGTGTAAGGCTGATATTTCATTATAG
TTTTGATTTGCATTTCCCTAATGATTAGTGATGTTAAGCATCTCTTCATGTGCCTATTGGCCATTTGTATATCTTCTTTAA
AAATATATATATACTCATTCCTTTGCCCATTTTTGRATTATGTTTATTTTTTGTTATTGAGTTTCAATACTTTTCTATATA
ACCTAGGTATTAATCCTTTATCAGACTTAAGATTTGCARATATTCTCTTTCATTCCACAGGTTGCTAATTCTCTCTGTTGG
TAATATCTTTTGATGCTGTTGTGTCCAGAATTGATTCATTCCTGTGGGTTCTTGGTCTCACTGACTTCAAGAATARAGCTG
CGGACCCTAGTGGTGAGTGTTACACT TCTTATAGATGGTGTTTCCGGAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCCAGAGTTTCTTC
CTTCCAATGGGTTCATGGTCTTGCTGACTTCAGGARATGAAGCCGCAGACCTTCGCAGTGAGGTTTACAGCTCTTARAGGTG
GCGTGTCCAGAGTTGTTTGTTCCCCCTGGTGGGTTCGTGGTCTTGCTGACTTCAGGAAT GAAGCCGCAGACCCTCGCAGTG
AGTGTTACAGCTCATAAAGGTAGTGCGGACACAGAGTGAGCTGCAGCAAGAT TTACTGTGAAGAGCRAARAGAACAAAGCTT
CCACAGCATAGAAGGACACCCCAGCGGGTTCCTGCTGCTGGCTCAGGTGGCCAGTTATTATTCCCTTATTTGCCCTGCCCA
CATCCTGCTGATTGGTCCATTTTACAGAGTACTGATTGGTCCATTTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTA
GCTAGACACAGAGTGCTGATTGCTGCATTCTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAGTCCTTTAGCTAGATACAGAACG
CTGATTGCTGCGTTTTTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTAGCTAGACACAGTGCTGATTGGTGGGTTTT
TACAGAGTGCTGATTGGTGCGTCTT TACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTAGCTAGACACAGAGTGCTGATT
GGTGCGTTTATAATCCTCTAGCTAGACAGAARAGTTTTCCARGTCCCCACCTGACCGAGAAGCCCCACTGGCTTCACCTCT
CACTGTTATACTTTGGACATTTGTCCCCCCAAAATCTCATGTTGAAATGTAACCCCTAATGTTGGAACTGAGGCCAGACTG
GATGTGGCTGGGCCATGGGGA

SEQ ID:52

>STARS52
CTTATGCCATCTGGCGGTGCCATGTGGAACTTCGCTGAAGAAGCTAAATTTACTGACCATCTGTGCCTAGAGCGGGTTTCT
CCARAGGARAGGCTCTGTAAATCTCGTCCTTTTGAAATCTAGGGGARAACAGCCTCCTTCACTGAGGATTAATTTARAGAAA
GGGGGAAATAGGAAAATTCCATGCGTTGGAAGTCCATTTAGATTTCTACATGAACCATCATATATGTGCACTACATAATTC
TTATTTTTTTATTTTTARAAAAGGGATARTTTATATTCCAGTGACAAGTTTGGGAARGGCCARGGCARGCAATTGAGTTGA
ACATTATGTAGCGTTTATATAGACCTTGCAGACGTCTGTGCAATATCCACCACTGAACACGTGAGGTCGTACTCAAGTCTC
TCTGGCCCCTGGTAATGTGACTCCCTTCCTTTATTTGCATGAATCGCCTGGATTGGGTGT CAGGTT TTTAARACGTCAAGG
TTTACGCCTATTGTTGTCAACCAATCAGCATCCTACT TTGACGTGATTGGCTTCTACTGTAGGTGT CAATCATCCAAAATT
TGCATACTACTCCTCAGGCCGCCGGGAGCCTGTCAGTCGGCTGTGGCAGCTGGARGAGAAGGAATCGGACGGAGAAGAATG
AARAATCACTTTGCTTTCGCARAGCGAAAGAAAAGTATTCTTTTCCTCATTATTTTTARATARATTTGATTGTATATTTAC
CTAATAAAATAAACATTCAATTAAACAAAAATAAGCAACTATCAAAGATTTGTTTACTAATTT TCGTAATGTTTACTGTTT
CAATAAGTAGCCAAAGGAATATTAAAACACAAAAATATGAATGCTGATAATT TTATGTCATARAAGACCATTTTAAAACTAA
AAGTGAACATGGGGTTTCTARATAAARTTACCGTGGTAGCGTARRRACACTGCTTTCAATACTTGGGCATGCTGARRGTGC
TGCATCCTAAGATAAAAAATACACCAAGGGGGGGATTTCARAGAACATTATTTTGCTTTTAATAATCCTGTATTTCTGTCA
CTTTGCCCTTTTTATTTATTTACCGTGAACTCACAGACAGAATATTACTTGGAGTTTCTGARATACTTGTGTTTGTACATT
TCTCATCTTACACGTACCCACACACCCCAAAATAAAAAAACAAAGAAGAG

SEQ ID:53

>STARS3
CCCTGAGGAAGATGACGAGTAACTCCGTAAGAGAACCTTCCACTCATCCCCCACATCCCTGCAGACGTGCTATTCTGTTAT
GATACTGGTATCCCATCTGTCACTTGCTCCCCAAATCATTCCCTTCTTACAATTTTCTACTGTACAGCATTGAGGCTGAAC
GATGAGAGATTTCCCATGCTCTTTCTACTCCCTGCCCTGTATATATCCGGGGATCCTCCCTACCCAGGATGCTGTGGGGTC
CCAAACCCCAAGTAAGCCCTGATATGCGGGCCACACCTTTCTCTAGCCTAGGAATTGATAACCCAGGCGAGGARGTCACTG
TGGCATGAACAGATGGTTCACTTCGAGGAACCGTGGAAGGCGTGTGCAGGTCCTGAGATAGGGCAGAATCGGAGTGTGCAG
GGTCTGCAGGTCAGGAGGAGTTGAGATTGCGTTGCCACGTGGTGGGAACTCACTGCCACTTATTTCCTTCTCTCTTCTTGC
CTCAGCCTCAGGGATACGACACATGCCCATGATGAGAAGCAGAACGTGGTGACCTTTCACGAACATGGGCATGGCTGCGGA
CCCCTCGTCATCAGGTGCATAGCAAGTGAAAGCAAGTGTTCACAACAGTGAAAAGTTGAGCGTCATTTTTCTTAGTGTGCC
AAGAGTTCGATGTTAGCGTTTACGTTGTATTTTCTTACACTGTGTCATTCTGTTAGATACTAACATTTTCATTGATGAGCA
AGACATACTTAATGCATATTTTGGTTTGTGTATCCATGCACCTACCTTAGAAAACAAGTATTGTCGGTTACCTCTGCATGG
AACAGCATTACCCTCCTCTCTCCCCAGATGTGACTACTGAGGGCAGTTCTGAGTGTTTAATTT CAGATTTTTTCCTCTGCA
TTTACACACACACGCACACAAACCACACCACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACCAAGTA
CCAGTATAAGCATCTGCCATCTGCTTTTCCCATTGCCATGCGTCCTGGTCAAGCTCCCCTCACTCTGTTTCCTGGTCAGCA
TGTACTCCCCTCATCCGATTCCCCTGTAGCAGTCACTGACAGTTAATAAACCTTTGCAAACGTTCCCCAGTTGTTTGCTCG
TGCCATTATTGTGCACACAGCTCTGTGCACGTGTGTGCATATTTCTTTAGGAAAGATTCTTAGAAGTGGAATTGCTGTGTC
AAAGGAGTCATTTATTCAACAAAACACTAATGAGTGCGTCCTCGTGCTGAGCGCTGTTCTAGGTGCTGGAGCGACGTCAGG
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GRACAAGGCAGACAGGAGTTCCTGACCCCCGTTCTAGAGGAGGATGTTTCCAGTTGTTGGGTTTTGTTTGTTTGTTTCTTC
TAGAGATGGTGGTCTTGCTCTGTCCAGGCTAGAGTGCAGTGGCATGATCATAGC

SEQ ID:54

>STARS4 '
CCATAAAAGTGTTTCTAAACTGCAGAARARATCCCCCTACAGTCTTACAGTTCAAGAATTTTCAGCATGAAATGCCTGGTAG
ATTACCTGACTTTTTTTGCCAAAAATAAGGCACAGCAGCTCTCTCCTGACTCTGACTTTCTATAGTCCTTACTGAATTATA
GTCCTTACTGAATTCATTCTTCAGTGTTGCAGTCTGAAGGACACCCACATTTTCTCTTTGTCTTTGTCAATTCTTTGTGTT
GTARGGGCAGGATGTTTAAAAGTTGAAGTCATTGACTTGCARAATGAGARATTTCAGAGGGCATTTTGTTCTCTAGACCAT
GTAGCTTAGAGCAGTGTTCACACTGAGGTTGCTGCTAATGTTTCTGCAGTTCTTACCAATAGTATCATTTACCCAGCAACA
GGATATGATAGAGGACTTCGAAAACCCCAGARAATGTTTTGCCATATATCCARARGCCCTTTGGGAAATGGAAAGGAATTGC
GGGCTCCCATTTTTATATATGGATAGATAGAGACCARGARAGACCARAGGCAACTCCATGTGCTTTACATTAATARAGTACA
AAATGTTAACATGTAGGAAGT CTAGGCGAAGTTTATGTGAGAATTCTTTACACTAATTTTGCAACATTTTAATGCAAGTCT
GARATTATGTCARRATAAGTAAAARATTTTTACAAGTTAAGCAGAGAATAACAATGATTAGT CAGAGARATAAGTAGCAAAR
TCTTCTTCTCAGTATTGACTTGGTTGCTTTTCAATCTCTGAGGACACAGCAGTCTTCGCTTCCARATCCACAAGTCACATC
AGTGAGGAGACTCAGCTGAGACTTTGGCTAATGT TGGGGGGTCCCTCCTGTGTCTCCCCAGGCGCAGTGAGCCTGCAGGCC
GACCTCACTCGTGGCACACAACTAAATCTGGGGAGARGCARCCCGATGCCAGCATGATGCAGATATCTCAGGGTATGATCG
GCC

SEQ ID:55

>STARSS
CCTGAACTCATGATCCGCCCACCTCAGCCTCCTGAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCAGCCGCAACALCA
CTCTTGAGCAACCAATGTGTCATARAAGARATAAAATGGAAATCAGARAGTATCTTGAGACAGACARAAATGGARACACAA
CATACCAAAATTTATGGGACACAGCAAAAGCAGTTTTAGGAGGGARGTTTATAGTGATGAATACCTACCTCARAARTCATTA
GCCTGATTGGATGACACTACAGTGTATAAATGAATTGAARAACCACATTGTGCCCCATACATATATACAATTTTTATTTGTT
AATTAARAATAAAATARAACTTTAAAAAAGAAGARAGAGCTCAAATARACAACCTAACTTTATACCTCAAGGARATAGAAG
AGCCAGCTAAGCCCAAAGTTGACAGAAGGAAAAAARTATTGGCAGARAGAAATGARACAGAGACTAGAAAGACAATTGAAG
AGATCAGCAAAACTA

SEQ ID:56

>STARS6
ACACAGGAAAAGATCGCAATTGTTCAGCAGAGCTTTGAACCGGGGATGACGGTCTCCCTCGTTGCCCGGCAACATGGTGTA
GCAGCCAGCCAGTTATTTCTCTGGCGTAAGCAATACCAGGAAGGAAGTCTTACTGCTGTCGCCGCCGGAGAACAGGTTGTT
CCTGCCTCTGAACTTGCTGCCGCCATGAAGCAGATTAAAGAACTCCAGCGCCTGCTCGGCAAGAARARCGATGGAAAATGAA
CTCCTCABAGAAGCCGTTGAATATGGACGGGCAARAAAGTGGATAGCGCACGCGCCCTTATTGCCCGGGGATGGGGAGTAA
GCTTAGTCAGCCGTTGTCTCCGGGTGTCGCGTGCGCAGTTGCACGTCATTCTCAGACGAACCGATGACTGGATGGATGGCC
GCCGCAGTCGTCACACTGATGATACGGATGTGCTTCTCCGTATACACCATGTTATCGGAGAGCTGCCARACGTATGGTTATC
GTCGGGTATGGGCGCTGCTTCGCAGACAGGCAGAACTTGATGGTATGCCTGCGATCAATGCCAAACGTGTTTACCGGATCA
TGCGCCAGAATGCGCTGTTGCTTGAGCGARARACCTGCTGTACCGCCATCGARARCGGGCACATACAGGCAGAGTGGCCGTGA
AAGAAAGCAATCAGCGATGGTGCTCTGACGGGTTCGAGTTCTGCTGTGATAACGGAGRAGAGACTGCGTGTCACGTTCGCGC
TGGACTGCTGTG

SEQ ID:57

>STARS7T
TCCTTCTGTAAATAGGCABAATGTATTTTAGTTTCCACCACACATGTTCTTTTCTGTAGGGCTTGTATGTTGGARATTTTA
TCCAATTATTCAATTAACACTATACCAACAATCTGCTAATTCTGGAGATGTGGCAGTGAATAAAAAAGTTATAGTTTCTGA
TTTTGTGGAGCTTGGACTTTAATGATGGACARAACAACACATTCTTAAATATATATTTCATCAAAATTATAGTGGGTGAAT
TATTTATATGTGCATTTACATGTGTATGTATACATAAATGGGCGGTTACTGGCTGCACTGAGAATGTACACGTGGCGCGAA
CGAGGCTGGGCGGTCAGAGAAGGCCTCCCARAGGAGGTGGCTTTGAAGCTGAGTGGTGCTTCCACGTGAARAGGCTGGARAG
GGCATTCCAAGARAAGGCTGAGGCCAGCGGGARAGAGGTTCCAGTGCGCTCTGGGAACGGAAAGCGCACCTGCCTGAAACG
AAAATGAGTGTGCTGAAATAGGACGCTAGAAAGGGAGGCAGAGGCTGGCAAAAGCGACCGAGGAGGAGCTCARAGGAGCGA
GCGGGGAAGGCCGCTGT GGAGCCTGGAGGRAAGCACTTCGGAAGCGCTTCTGAGCGGGTAAGGCCGCTGGGAGCATGARCTG
CTGAGCAGGTGTGTCCAGAATTCGTGGGTTCTTGGTCTCACTGACTTCARGAATGARGAGGGACCGCGGACCCTCGCGGTG
AGTGTTACAGCTCTTAAGGTGGCGCGTCTGGAGTTTGTTCCTTCTGATGTTCGGATGTGTTCAGAGTTTCTTCCTTCTGGT
GGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTCAGGAGTGAAGCTGCAGACCTTCGCGGTGAGTGTTACAGCTCATARAAGCAGGGTGGACT
CAAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTATTGCAAAGAATGAAAGAACAAAGCTTCCACACTGTGGAAGGGGACCCCAGCGGGT
TGCCACTGCTGGCTCCGCAGCCTGCTTTTATTCTCTTATCTGGCCCCACCCACATCCTGCTGAT TGGTAGAGCCGAATGGT
CTGTTTTGACGGCGCTGATTGGTGCGTTTACAARTCCCTGCGCTAGATACARAGGTTCTCCACGTCCCCACCAGATTAGCTA
GATAGAGTCTCCACACARAGGTTCTCCAAGGCCCCACCAGAGTAGCTAGATACAGAGTGTTGATTGGTGCATTCACABACC
CTGAGCTAGACACAGGGTGATGACTGGTGTGTTTACARACCTTGCGGTAGATACAGAGTATCAATTGGCGTATTTACAATC
ACTGAGCTAGGCATAAAGGTTCTCCAGGTCCCCACCAGACTCAGGAGCCCAGCTGECTTCACCCAGTGG

SEQ ID:58

>STARSS8
AAGTTTACCTTAGCCCTARATTATTTCATTGTGATTGGCATTTTAGGARATATGTATTAAGGAATGTCTCT TAGGAGATAA
GGATAACATATGTCTAAGAAAATTATATTGAAATATTAT TACATGAACTAAAATGTTAGAACTGAARARARARTTATTGTAA
CTCCTTCCAGCGTAGGCAGGAGTATCTAGATACCAACT TTAACAACTCAACTTTAACAACTT CGAACCAACCAGATGGCTA
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GGAGATTCACCTATTTAGCATGATATCTTTTATTGATAARAAAATATAAAACTTCCATTAAATTTTTARGCTACTACAATC
CTATTAAATTTTAACTTACCAGTGTTCTCAATGCTACATAATTTAAAATCATTGARATCTTCTGATTTTAACTCCTCAGTC
TTGRAATCTACTTATTTTTAGTTACATATATATCCRAT CTACTGCCGCTAGTAGARGRAGCTTGGARTTTGAGAARAARAT
CAGACGTTTTGTATATTCTCATATTCACTAATTTATTTTTTARATGAGT T TCTGCAATGCAT CAAGCAGTGGCARAACAGG
AGAAAAATTAAAATTGGTTGAARAGATATGTGTGCCAAACAATCCCTTGARATTTGATGAAGTGACTAATCCTGAGTTATT
GTTTCAAATGTGTACCTGTTTATACAAGGGTATCACCTTTGAAATCTCAACATTARATGAAATTTTATARGCAATTTGTTG
TAACATGATTATTATAAAATTCTGATATAACATTTTTTAT TACCTGTTTAGAGTTTARAGAGAGAARAGGAGTTAAGAATA
ATTACATTTTCATTAGCATTGTCCGGGTGCAARAACTTCTAACACTATCTTCAAATCTTTTTCTCCATTGCCTTCTGAACA
TACCCACTTGGGTATCTCATTAGCACTGCAAATTCAACAT TTTCGATTGCTAATTTTTCTCCCTARATATTTATTTGTTTT
CTCAGCTTTAGCCAATGTTTCACTATTGACCATTTGCTCAAGTATAGTGACGCTTCAATGACCTTCAGAGAGCTGTTTCAG
TCCTTCCTGGACTACTTGCATGCTTCCAACAARATGAAGCACTCTTGATGTCAGTCACTCAAATAAATGGAAATGGGCCCA
TTTACTAGGAATGTTAACAGAATARAARGATAGACGTGACACCAGTTGCTTCAGTCCATCTCCATTTACTTGCTTAAGGCC
TGGCCATATTTCTCACAGTTGATATGGCGCAGGGCACATGTTTARATGGCTGTTCTTGTAGGATGGTTTGACTGTTGGATT
CCTCATCTTCCCTCTCCTTAGGAAGGARGGTTACAGTAGTACTGTTGGCTCCTGGAATATAGATTCATARAGAACTAARTGG
AGTATCATCTCCCACTGCTCTTGT

SEQ ID:59

>STARS9
GAGATCACGCCACTGCACTCCAGCCTGGGGGACAGAGCAARGACTCCATCTCAGARACAAACAAACACACARAAGCCAGTCAA
GGTGTTTAATTCGACGGTGTCAGGCTCAGGTCTCTTGACAGGATACAT CCAGCACCCGGGGGARRACGTCGATGGGTGGGGT
GGAATCTATTTTGTGGCCTCAAGGGAGGGTTTGAGAGGTAGTCCCGCARGCGGTGATGGCCTARGGAAGCCCCTCCGCCCA
AGAAGCGATATTCATTTCTAGCCTGTAGCCACCCAAGAGGGAGAATCGGGCTCGCCACAGACCCCACAACCCCCAACCCAC
CCCACCCCCACCCCTCCCACCTCGTGARATGGGCT CTCGCTCCGTCAGGCTCTAGTCACACCGTGTGGTTTTGGAACCTCC
AGCGTGTGTGCGTGGGTTGCGTGGETGGGGTGGGGCCGGCTGTGGACAGAGGAGGGGATRAAGCGGCGGTGTCCCGCGRGTG
CCCGGGACGTGGGGCCTGGGGCETGGETGGGGTGGCCAGAGCCTTGGGAARCTCGTCGCCTGTCGGGACGTCTCCCCTCCTG
GTCCCCTCTCTGACCTACGCTCCACATCTTCGCCGTTCAGTGGGGACCTTGTGGGTGGAAGTCACCATCCCTTTGGACTTT
AGCCGACGAAGGCCGGGCTCCCAAGAGTCTCCCCGGAGGCGGGGCCTTGGGCAGGCTCACAAGGATGCTGACGGTGACGGT
TGGTGACGGTGATGTACTTCGGAGGCCTCGGGCCARTGCAGAGGTATCCATTTGACCTCGGTGGGACAGGTCAGCTTTGCG
GAGTCCCGTGCGTCCTTCCAGAGACTCATCCAGCGCTAGCAAGCATGGTCCCGAGG

SEQ ID:60

>STAR60
AGCAGTGCAGAACTGGGGARGARAGAAGAGTCCCTACACCACTTAATACT CAAAAGTACT CGCAARAAAATAACACCCCTCAC
CAGGTGGCATNATTACTCTCCTTCATTGAGAAAATTAGGAAACTGGACTTCGTAGAAGCTAATTGCTTTATCCAGAGCCAC
CTGCATACABACCTGCAGCGCCACCTGCATACAAACCTGTCAGCCGACCCCAAAGCCCTCAGT CGCACCAARGCCTCTGCTG
CACARCCCTCGTGCCTTCACACTGGCCGTTCCCCARGCCTGGGGCATACTNCCCAGCTCTGAGARATGTATTCATCCTTCAA
AGCCCTGCTCATGTGTCCTNNTCAACAGGAAAATCTCCCATGAGATGCTCTGCTATCCCCATCTCTCCTGCCCCATAGCTT
AGGCANACTTCTGTGGTGGTGAGTCCTGGGCTGTGCTGTGATGTGTTCGCCTGCNATGTNTGTTCTTCCCCACAATGATGG
GCCCCTGAATTCTCTATCTCTAGCACCTGTGCTCAGTARAAGGCTTGGCGAAACCAGGCTCAAAGCCTGGCCCAGATGCCACC
TTTTCCAGGGTGCTTCCGGGGGCCACCAACCAGAGTGCAGCCTTCTCCTCCACCAGGARACT CTTGCAGCCCCACCCCTGAG
CACCTGCACCCCATTACCCATCTTTGTTTCTCCGTGTGAT CGTATTAT TACAGAATTATATACTGTATTCTTAATACAGTA
TATAATTGTATAATTATTCTTAATACAGTATATAATTATACAAATACAAAATATGTGTTAATGGACCGTTTATGTTACTGG
TARAGCTTTAAGTCAACAGTGGGACATTAGTTAGGTTTTTGGCGAAGT CAAAAGTTATATGTGCATTTTCAACTTCTTGAG
GGGTCGGTACNTCTNACCCCCATGTTGTTCAANGGTCAACTGTCTACACATATCATAGCTAATTCACTACAGAAATGTTAG
CTTGTGTCACTAGTATCTCCCCTTCTCATAAGCTTAATACACATACCTTGAGAGAGCTCTTGGCCATCTCTACTAATGACT
GAAGTTTTTATTTATTATAGATGTCATAATAGGCATAAAACTACATTACATCATTCGAGTGCCAATTTTGCCACCTTGACC
CTCTTTTGCAAAACACCAACGTCAGTACACATATGAAGAGGAAACTGCCCGAGAACTGAAGTTCCTGAGACCAGGAGCTGC
AGGCGTTAGATAGAATATGGTGACGAGAGTTACGAGGATGACGAGAGTARATACTTCATACT CAGTACGTGCCAAGCACTG
CTATAAGCGCTCTGTATGTGTGAAGTCATTTAATCCTCACAGCATCCCACGGTGTAATTATTTTCATTATCCCCATGAGGG
AACAGAAACTCAGAACGGTTCAACACATATGCGAGAAGT CGCAGCCGGTCAGTGAGAGAGCAGGTTCCCGTCCAAGCAGTC
AGACCCCGAGTGCACACTCTCGACCCCTGTCCAGCAGACTCACTCGTCATARGGCGGGGAGTGNTCTGTTTCAGCCAGATG
CTTTATGCATCTCAGAGTACCCAAACCATGAAAGAATGAGGCAGTATTCANGAGCAGATGGNGCTGGGCAGTARGGCTGGE
CTTCAGAATAGCTGGAAAGCTCAAGTNATGGGACCTGCAAGARRAATCCATTGTTTNGATAAATAGCCARAGTCCCTAGGC
TGTAAGGGGAAGGTGTGCCAGGTGCAAGTGGAGCTCTAATGTARAATCGCACCTGAGTCTCCTGGTCTTATGAGTNCTGGG
TGTACCCCAGTGAAAGGTCCTGCTGCCACCAAGTGGGCCATGGTTCAGCTGTGTAAGTGCTGAGCGGCAGCCGGACCGCTT
CCTCTAACTTCACCTCCAARGGCACAGTGCACCTGGTTCCTCCAGCACT CAGCTGCGAGGCCCCTAGCCAGGGTCCCGGCC
CCCGGCCCCCGGCAGCTGCTCCAGCTTCCTTCCCCACAGCATTCAGGATGGTCTGCGTTCATGTAGACCTTTGTTTTCAGT
CTGTGCTCCGAGGTCACTGGCAGCACTAGCCCCGGCTCCTGT

SEQ ID:6l
>STARGL

CAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCGGGGCATGGTGGGCAGAGACACAGAGGCCAAGGCCCTGCTTC
GGGGACGGTGGGCCTGGGATGAGCATGGCCTTGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGAAGGAGGGGTCAGGAGGGGCTGCT
GCAGCTGGGGAGGAGGGCGATGGCACTGTGGCANGAAGTGAANTAGTGTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCCTG
GGGTATGGACCCGGGGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGAAGGTAT GGTGAGGACCTCAAAAGGACAGCCACTGGAGAGCTCCAG
GCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGGGCCATCCTGTCT CT TTTCTGGGTCTGTGTGCTCTGGGCCTGGGCCCTTCCTCTGCT
CCCCCGGGCTTGGAGAGGGCTGGCCTTGCCTCGTGCARAGGACCACTCTAGACTGGTACCAAGTCTGGCCCATGGCCTCCT
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GTGGGTGCAGGCCTGTGCGGGTGACCTGAGAGCCAGGGCTGGCAGGT CAGAGTCAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCCTG
TGCAGGATCTGCCTAATCATGGTGAGGCTGGAGGAATCCARAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTCTTTATTCATGTGT
GCCCATCCCAACAAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGGGAGRAGGCACTGATGGGCTGTGTTCCATTTAGGAAGGA
TGGACGGTTGTGAGACGGGTAAGTCAGAACGGGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCGTGGTGGGTTGGCACCATCTGG
GCCTGGAGAGCTGCTCAGGAGGCTCTCTAGGGCTGGGTGACCAGGNCTGGGGTACAGTAGCCATGGGAGCAGGTGCTTACC
TGGGGCTGTCCCTGAGCAGGGGCTGCATTGGGTGCTCTGTGAGCACACACTTCTCTATTCACCTGAGTCCCNCTGAGTGAT
GAGNACACCCTTGTTTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTAAGTGGCTTGCCTGAGCCACACAGCAGATGGATGGTG
TAGCTGGGACCTGAGGGCAGGCAGTCCCAGCCCGAGGACT TCCCARGGTTGTGGCARACT CTGACAGCATGACCCCAGGGA
ACACCCATCTCAGCTCTGGTCAGACACTGCGGAGTTGTGTTGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCACCC
TTATCCTCTCCCARAGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTT CCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGRAGGA
ACATGGGTTCAGGACCCAGATGGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGAAG
TTGGGACAGTCACACCAACTCAATACTGCTGGGCCCGTCACACGGTGGGCAGGCAACGGATGGCAGTCACTGGCTGTGGGT
CTGCAGAGGTGG

SEQ ID:62

>STAR62
AGTGTCAAATAGATCTACACARAACAAGATAATGTCTGCCCATTTTTCCAARGATAATGTGGTGAAGTGGGTAGAGAGARA
TGCATCCATTCTCCCCACCCAACCTCTGCTARATTGTCCATGTCACAGTACTGAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCA
GAATGTGCACCAAGCACCTCTTGTCTCAATTTGCAGTCTAGGCCCTGCTATTTGATGGTGTGAAGGCTTGCACCTGGCATG
GAAGGTCCGTTTTGTACTTCTTGCTTTAGCAGT TCAARGAGCAGGGAGRGCTGCGAGGGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATG
TGGTCAGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGTGGTCCATTATCTCCAGCCCCCCTGCGGTGTTGCTGTTTGCTTGGCTTGTCTGG
CTCTCCATGCCTTGTTGGCTCCAAAATGTCATCATGCTGCACCCCAGGAAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTT
TGGGCTATTTTGATTCCCCGTTGGGTATAT TCCCTAGGTAAGACCCAGAAGACACAGGAGGTAGTTGCTTTGGGAGAGTTT
GGACCTATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTATCTTCTCT TTCAT TTGGTGAGACTGTTAGCTCTGGCCGCGGACTGAATT
CCACACAGCTCACTTGGGARAACTTTATTCCARAACATAGT CACATTGARACATTGTGGAGARATGAGGGACAGAGAAGAGGC
CCTAGATTTGTACATCTGGGTGTTATGTCTATAARATAGAATGCTTTGGTGGT CAACTAGACT TGTTCATGTTGACATTTAG
TCTTGCCTTTTCGGTGGTGATTTARAAATTATGTATATCT TGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTTCATCT
GGCTTTTPTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGTTATGGGCAGCCTTGARGCTCAGTAGCTAATGAAGAGGTATCCTCACTCCCTC
CAGAGAGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCA

SEQ ID:63

>STAR63
GCGTCTGAGCCGCTGGGAACCCATGAGCCCCGTCCATGGAGTTGAGGAAGGGGGTTCGCCCCACGEGGTGGGCGCCCTCTA
CACAGCGCGCTTCCTCTTCTCTCGTTAGCGCCGCGGGACCAGCCTCTGGTTCTGCACCTCGCGCTCTGGGAGCAGCGCCCG
GCTTTGGCGAGCGCTTCCCCGGGGCTGCCCAGCCTCTGCTCCGCTCGCCCCGCCAGGCCCGGCTCCGCGAAGCCCCCAGGG
TCCAGTCCAAGGCCCCGATTCCCCAAGGCCAGGGCCCCGGGGCAGCATTGGAACAGGGCGCGGACGCCAGTCCTCCGAGCA
TGGAGTAACTGCAGCTTTTGAGAAAAGAAAGCGGACCCCACCCCATCGAGAACGCGGCGCCTTGTTTAGGGACGTTCCTGG
GCCGTCACGGAGTGTCGCCGGCTCCTCGGCCCCTCCCTCCTCCAAGCCCCCACCCCCGACAGCGGCCTCCCTGGGGACCTC
CCCTCGGGCTGCGCTTTCAGCCCAAACACAGGGAGGTCTT CCAGGAGCCTGCCCAGTCCCCACAGCAGCCCAGAGACCCCC
ACTCCCACCTGTACCTGCCAAGCCTTCAGAGAGGGCGGCCTGGACATGCCCCGCACGGGAGGAGCCCCGCCTCAGCACCCC
TGCAAGTGGCAGCARACCCAGAACACCCGTGAGAGGCCTCTGAGCAGCCCAGGAAGTGGCTGGAAGACGCATAGGCAGCTCA
CTCCTCTGTAAGAGCAAGGACCGGAGAACACATGCTGACCCCTGCTT TTGCAGAGGGGCGATGCTTCAGGACAGGCGCGCT
CAGCAGGTGTCCATCTTATTTCACACCTTTGTGTTTATATCATCTTATTTTGCATTTTATGTCTAATTAACAATATGCAGC
TGGCCAGGCGCAGTGGCTCAAGCCTCTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGTAT CACTTGAGGGCAGGAGTTC
GGGACCGGCCTGGGCAACATAGCARAACCCCATTGCTAATAAAAATACARAAATTAGCCAGCCATGGT GGCGGGCACCTGC
AGTCCCAGCTACTCCGGAAGCTGAAGCAGGAGAATCACTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTGGCAGTGAGCTATCAAGCCATT
ACACTCCAGCCTGGGCAACAGAGAAAGACTGTCTCAAAAAARAATTAATACGCAGCAGAATATTATGTGGT CAGCCCRAGC
AGTCCCCCCCACTCAGCCCTCTGTCCCTACAGCTCCAGGCACTCCCCCAGCCCCTCCCCTGGACAAGAGGTAATGCCCAGA
GGGTGAAAATCCACCAAGGTTAAGCCAGAAACAAAARGCTCARAGCTTCGGCATCTCCCTCCGCTCAGACCCTTAGAGCAG
ATTCCTCTCATCGACAGCACGATCAGGCTGTGG

SEQ ID:64

>STARG4
AGAGATCTTTTAAGGGCTCARAAGACCCTGCGGCTCCCCTGCCAATAGCTCTGCCATCGTCCCCAGAGCTTTCGAGGACCC
TCCACCATCGGCGCCAACCCCAGCTGAGCTGGGTGCTCGTCTGCAGGCCTCTGCTCCATCTCAGCCTGAGCATGAGGCTCT
GCTGTGCTGCTTCCAGCAGCAGGGACAGGGCTGATGAGCCT GGCCCTTGCAAGCATCTTCCTGTGCCGAATACAATTCCAC
AGACAGAGGATTTAARATCCARGTGGAGGTGACAGGAAAGAAAGGAAAACCT CCAGGTATCAGAAGARAGGAGGGGGTGTG
ARAGACAGTATGGGAGGAAGGTCAGGCTGGGGCTCAGCTCTGGGAAGTGCCAGCCTGAACAGGAGTCACGCCCGGGTCCACA
TGCAAGGGAATGAGGACCGAGGCCCTGCATGTGGCAGGGCCTTCCGCAGGCTGCCCCGTCTGTGAACAGGACACCAGAAGA
AGTCTGCCTTGCAGCCTGGCARAGTGGCAAGGAACCTCTGGGTGGGAAAACAAAT CAACARACAAATTGTCAGTARAARAC
AGAAACCTCACACTTTCCTTTCTCTTGACCTCTTGAAAAAAGCARATCCACTGCAGCTCACCARAGGCAAAGAGAAARCCT
TAAGAATACCCAGAGAGAAAAGACACGTTACTTGCARAAGAACATCTAATGCAGGGAGATAATGARAATACAGACTCTTCA
ARGGGCTGAAGGAAAAAAACCGTCCACCTAGAATTCTATCCCCARACTGTCATCTGAGAGCAAGGGCAAAACAAACGCTTT
CTCAGACAGGCTGGACGAGGTCGCTCACGCCTGTAATCCTAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGAGGACCGCTTTAAGCCA
GAAGTTTGAGACCAGTGTGGGTAACATAATGAGACCCCATCTCTAAGAAAAAGAAATTARATAAGACAAGACTTTTTCAGA
CARCAAGTGCTCTGAGAGCTGGCCTATCTTGGCTGTCTTGTAAAGAATTGCTGCGAGACACCTCATTAGGAAAGAGACTGA
ATCTAGAAGGAAAGAGCAGAGCATGAGGTACAATGAGGAGCAAATARACAGGTCACCATATAAGCARACCCAAATACACAT
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TCACTATACGAAACAATABARATGACTCATTTGGGGGGTTAAANCACTGTTGAACTAARATCCTGGATAACAGCAGCATGA
BAGGTGGGGTGGTGGTCCCAGGAARGCATTCABAGGTCCATGTCTCAT TTGGGAGGAGGGTAGGGAGACT CATGAACTTGA
GGCTCCCTTCAGGCAAGCACAGTGCAAAAAAATTATAATAATGGGAAACAGATACAGTAGACTGTGATGTACAACTCTCAG
AGCAGTAGAAGGGAGGGTATAAAACAARATCTGATCCA

SEQ ID:65

>STAR65
TCGAGACCAGCCTGGCCARCATGGTGARACATTGTCTCTATTACAAATACAAAARTTAGCCAGGTGTAGTGGTGCATGCCT
GCAGTCCCAGCCATTTGGGAGGCTGAAGTTGGAGAATCGCT TAARCCTGGGAGGTGGAGGT TGCATTGAGCCGAGAAGCAC
TCCAGCCTGGATGACGGAGCAAGACTGTCTCAAAAAGABARAAARAAGARGCAGCAGCARATATCCCTGTCCTGATGGAGG
CTATATAACAACCAAACAAGTGAATGCATARGACAATTTCAAGGTTATGGTAGATACCATAAGT GGGAGATGAACAATGAG
RACACATGGACACAGGGAGGAGARCATCACACACTGGGGCCTCTCGGGGGGTGGGGARRTAGGGGGTGATAGCATTAGGAG
AAATACCTAATGTCGATAACAGGTTAGTGGGTGCAGCARACCACCATGGCACGTGTATATCTATGTAACACACCTGCACGT
TCTGCACATGTATCCCAGAACTTAAAGTATAATAAAAARAGACATTARAARATTATGATATAAAATCCCAATTCAAGTTGT
TTTAAARAGAGAARAACAATTATCTTTATATAATAGCGGAARATATAGATGGCGGARTTAARGCCTCGTCATATTTTCTAAC
AGAACTTTCTGATAAACTTGATTAAATARAAATTTTAAATATCACTAAACACATAGAARGARATARATTTAAACCTTCACAA
ARAATAAAGTACAATGAATGAAGACAAGGTGTACTTGAAAAAAGAACTGAATAAATATTCTACATATAAAARRAATCTGAT
GATATTGTGGTGATTCTTTACTTTGCTACTAGTTTCTCTTTTTTTCTTCTGAARAATTTCTTGGGATGTATTTGGTTTCAT
TAGTAARATTCTAAGTTTCTTTGCAATCTGAACAT TGGAGCTTCATCCATAGCCAGTATGCCCTAACATTATCTTTGGACA
ACTGTAAAATTAGAACACTGCCAGACATATTTAATGTATGATGTATATCAACACTGGGACRCATTTTATACTATCTTTATT
CCARAATCAAATGATTCACTGTGGTTTATAAATGTACATGGATATATCTCTACCTARGCAGATAGTTAGGAGAGTTAGTAA
BAATGAGGTGGAAAATAGGAGTCACTGTCCCTTCACAGGGAGAGAARTTCTGCTTTTCTCCTAATATACCCTTTGCTTGARC
BGACTCCAACCCCTCATCTTTTGTCCTTTARATGACCACATTTATTTTARCTTTGATARACAACACRGARAGATATTTGAT
CCATCAACATTCAC

SEQ 1ID:66

>T2F (STARG6F)

GCAGGTTGGATGGTGCTGACCCCTCCTCGGGT TGGCTTCCTGTCTCCAGGTGGACGTCCTGTACTCCAGGGTCTGCAAGCC
TARAAGGAGGGACCCAGGACCCACCACAGACCCGCTGGACCCCAAGGGCCAGGGAGCGATTCTGGCCCTGGCGGGTGACCT
GGCCTACCAGACCCTCCCGCTCAGGGCCCTGGATGTGGACAGCGGCCCCCTGGARAACGTGTATGAGAGCATCCGGGAGCT
GGGGGACCCTGCTGGCAGGAGCAGCACGTGCGGGGCTGGGACGCCCCCTGCTTCCAGCTGCCCCAGCCTAGGGAGGGGCTG
GAGACCCCTCCCTGCCTCCCTGCCCTGAACACTCAAGGACCTGTGCTCCTTCCTCCAGAGTGAGGCCCGTCCCCCGCCCCG
CCCCGCCTCACAGCTGACAGCGCCAGTCCCAGGT CCCCGGGCTGCCAGCCCGTGAGGTCCGTGAGGTCCTGGCCGCTCTGA
CAGCCGCGGCCTCCCCGGGCTCCAGAGAAGGCCCGCGTCTARATAAAGCGCCAGCGCAGGATGARAGCGGCCAGCCTCGCA
GCCTGCTCTTCTTGARAGCTGGGCGGGTTGGGGCGGGGGGCTTCTCTGGAAGGCTTGGAGCTGTCCCCTCTGGCCTTGGGG
GACTGGCTGCCCCCGGGGCGCCCGGGCCTAGCCGAGGCGGTGCTCCTGCCGGCCAGACTCTCGGTCAGTGCGGGCACGGGG
TCCCAGCCACTCCTAGGGGGCAGCGCAGCCGGCAGGETGGECCGCCCCCGGETGGGACTTGGACCCTGGACTCCACGGGAGG
GCTCCGCCACCCAGCCTGGTGTTACATAAGGGGTGGTGGAGGTGGGCAGT CGAGCGTTAAAGAGTAACCTGCTGCCGGGAA
GCCCGCCAAGCARATCGCGGCCCCTTCCCCGGCTCTGGCAGCTCTGCGAGCGCGCCCGTGGGGAACGGGCCCTCCCCGGLGG
GGCGCGCGGGECGCGCGRGETGGGCGGAGGCCTCGGAGCTGTGCCEGGCCGGGCCTCCCTCCCTAGGCCAGCGCGGGAGCGA
CCCGGAGGGGGCGGGCCCGGEGEGCGGGGCCT CGARGCGCTGGCCGGCGGGAGCGCGGCCGGCCGGGCCCGCCCGCCTGCGGT
GTGGACGCCGCGCGGCCAATGCGCGCGCCGGGACGGGACGGGACGGGGCGGGGCGGGGCGGGACGAGACGGGGCGGGGCGE
GGCGGGCCGGGCAGCCTCCGGGCGGCECGGCGCGGGCEGGCGGCCEGATCCAGGGCGGGGGTCGGCGGCCCGGCCAGCCCGE
CCCGGCCCGGGGCCGCGTCCTGAGAGTCAGCCCTCGCCGCTGCAGCCTCGGCGCCCGGCCGGCCGGCCATGGAGCGCCCCC
CGCCCCGCGCCGCCGGCCGGGACCCCAGTGCGCTGCGGGCCGAGGCGCCGTGGCTGCGCGCGGAGGGTCCGGGGCCGCGLG
CCGCGCCCGTGACGGTGCCCACGCCGCCGCAGGTACCGGGCGCCGGTGGGCGGGGGCGCCGACCAAGTTTCTCTCGCTGCA
AAGATGGCGTCAGTGCTGCCCAAACTTCGGGCCCCCGGGGGCGGGGCAGCGGGGAGGGCGGCCGCGTCGGTCCGCGCGTGT
CCGTGGGTCCCGCCGGGGCTGCGCCGGGCGGCCGGGGAGCCCTTCCCGCCGCGCCEGECTGGGGGCGGGGCCGEGEGCGEE
GCCGCGCCGTCCACACCGGCCGCAGCCGGTTTTCGAGGCGGGCGCCGAGCGGATCCGCGGCGGAGGTTGAGGGACCCCCCT
CCCCCGGCCACCGCCTCCGCTGAGTCTGCCCCCTCCCCATCCGCAGGGCT CTTCCGTGGGCGGCGGCTTCGCGGGCTTGGA
GTTCGCGCGGCCGCAGGAGTCGGAGCCECEGGCCTCGEACCTGGGGGCCCCCCGGACGTGGACGGGGGCGGCGGCGGEGCT
CCGGACTCCGTCGGCGCACATCCCCGTCCCAGCGCAGAGGTGAGCGGGAGGCCCGETGCCTCGGGACT CGGTGTGCGCAGG
GGCGGTGGGETGGGGTGCGGAGACACCGGCCCCGACGGAGGCCAGGTCAGGGCCCCAGGTTTGTAATTACCAGCCACCCCCA
AGCTCTTCAGCCCTGGAGGAGCTGAGCAGAAATGATCGATGACTGGGAGTCCCTACACCTCCCTCCACCGCAGTTCCTCGG
GGCTAGAGCTCAGAACCCGGAGCGGGTGGCTGTGCGTCTCTGTGCAGAAGAGGCTGCGCGGTCGGCATGGGGCGACTGTCC
BGGAATCCCTGGGGCTCCTGACCGCCACCTCCCAACCCCTGCCAGGCCGGACACCTCGGTCTGGCTGCCAGGGCAGGGGCG
GGCCCTGGCCTGGCTCGCTGGGGCCTGGGGAGCTGCCCGTGCTTCCAGCCCAGTCTCCCCCTGGCTGCTGCCGGCTGCTGG
CCACTCCCACCTCCCAGGCCTGGCGTGAGGCCCACAGCTGCTGTTGCACAACCCTGGTTAATGTGTGATG

SEQ ID:67

>T2R (STAR6ER)

GTTTGGGGTAGAGAGAACATACTGATTATGGGACT TTGCTTTGCAGCTTAGTGCTGTCCTGTCAGTGGGARGCARCAGGGG
GCAGAACTCAGCTTGTGCCCATAGAGGGAATGTT TATACTAGGCCTGTCCAGAGGCARATCATCCATCCTAGCAATTGGAA
CCTGACTTTTGGCAAGTCCTGCCACCATGGGCTARAGTGTTCTGGGGTTCTAAATAAACATGAAAGGCAACCTAGACCACA
AGGACTGCARTTCCTGCACARGTCCTGETGCTGTGTTGEGCTTGGAGCCAGGGAACTTGGAGTGCATGGARCCTAGTGAGA
TACCAGCTGAGACAACCAAGGAAGTGCTTGTGTCACCCCTCCACCARCCCCAGGCAGTACAGAT TGTACCTCCAAGACCCC
TTCCATCTGCTTGAGGAAGGTGGAGGGGAAGAGGACTTTGTTTTGCAACTTGGATTCCAGCCCATCCACAGTAGAATARGG
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CARCGGGCAGACTCCTAAGGCCCCCATCCCAGACCCTAGCTCCTGGATGACATTTCTAAACACACCATGGGCCAGAAGGGA
ACCCATTGCCTTGAAGGGAAGGGCCCAGTCCTGGCAGAATTTATCATGTGCTGAATARACAGCCCTTGGGCCCTGAATAAT
TAGTATTGGTAGCCAGGCAGTATTTACCACAGGCCTTGGGTGAGACCCAGAGCCATGT TGGCTTCAGGTGTGACCCAGCAC
ATTCCCAGCTGTGGTAACTTTGGGGAGAGACCACTTCTGCTTGAGAAAAGGAGACAGAAGAGTARAGGGGTCTTTATCTTG
CAGCCTGGTACCAGCTTGGCCGCAGTGCGGTAGAGCACCARGAGAGCACCTGGGATARACARART CAAARRACCTTTAGCT
AGACTAAGAGTAAAGAGAGAAGACCCAAGTAAATATAATCAARGACARAAARGGAGAGACATTACAACCAATACCT CAGAA
ATTCAAAGTATCATTAGCAGCTACTTTGARCAACTATATGCCAGTARATTGGAARACCTAGAAGAATTATATARATTCCTA
ACATATACAACCTACCAAGATTGAACCATGAAGAAATTTAAAGCCTGAATAGGCCAATAACAAGCAATGAGATTGGAGCCC
TAATACAAAGTTTACAATGAGAAACATTGCTCAAACARATCATAGATGACACARACARATGGAARACATCCAATGCTCATG
GACAGGAAAAARTATTTAAATTTCTATACTGCCCARAGCAGTTTATACATT CAATGCTATTCCTGTCARAATACCAATCTT
ATTCTTCACAAARAAAAAATTAAARBATTACACAGAACCAARAAAGAGCCCARATACCCAAGGCAATTTTAAGCAAAAAGAA
CRARGCTGGAGGCATCACGTTACCTGTGATCCACACTATAGGGCTACAGT ARATGAARCAGCAAGGTGCTGGTATACRARC
AGACACATAAACCAATGGAATAGAATARAGAGCTTAGAAATAATGCTCCACACCTCCAGCCATCCGATGTTTGAGAAAGTA
GACATAAACAAGCAATGAGGAGAGGACTCCCTATTCATTAAATCAACTCAAGACGGACCAARAACCTAAATGTAARACARR
CABRACAARAARAATAACTGCTARAACCCTGGGAGATGACCTAGGAAATACCATTCTGGACAGTACCTGGTGAAAATTTCAT
GCTGAAGACACCAAAAACAATTGCAGCAAAAGARAARATTGACATATGGGAT CARATTARACTTTAGAGCTTTTGCACAGC
AAAATAAACTATCAACAGAGTAAATAGGCACCCTACAGGAAGGGAGAAAATATTTTCAATCTGTGCTCTGACARAGTCCTA
ATATCCAGAGCCTATAAGGAACTTAAACAAATTTACAAACAARAARCARACARCACTATTACGAGTTGGAARAGGACATGA
ATCGACACTTTTCARAAGAAGACATACATGTGGCTAACAAGCATATGAAAAARATGCTCAACATTACTAATCATTAGAGAA
ATGCAAATCARAACCACAATGAGATACCATCTCAACCAGTCTGAATGGCTGTTATTAARAAAAT CAGAARAARACAGATGC
TGGCAAGGT TGTGGAGAAAAGGAARACACTTATACAT TGTTGGGGGGAGTGTARATTAATTCAGCCATTGTGGARAGTATTG
TGGTGATTTTCTAAAGAACTAAARAGGAATTACTATTTTACCTGGAAATTTCATTATTGGGTATATACCCARAGARATATG
ARTTATTTTACTATAAAGACAGATGCATGCATGTGT TCATTGTAGCACTATT CACAGTAGCARAGACATGTTATCAACCTA
ARTGCCCATTAACAGTAAACTGGATAAGGAAAATATGGTACATATACACTGTGGARTACTATGCAGT CATARAARGAATGA
GATAATGTTCATTGCAGCAACATGGATGGAACTGGAGACCATTATCCTTGGGAAACTAACARAGCAACAG

SEQ ID:68

>T3F
AGATTTGCCCTCAAGATTACAACTGCTGGGGCTARAGTGGTACAGAGCCTGAGTTCAGTAGGCTTCCATAGTCTCACTCAA
GAATGCAAGTTTACCTCTCAATCTTTCAATCATCACAATTATAACAACTTTARAAAGAGCCAACATGATATTTGCTTATCA
CTTTTCTACTCACATTCCAGTATTAACTCAAAAGTGTCAACACAACCTTCGTGATARATACTATTAACGTCATCATTCCTA
CTGTACAGATGATGATAGTGACACATAGGTTAAGTTGCCCAAGGTCTTATTAT TAAGGGTCATAGCCAGGATTTGATCTCT
TCAGTAAAGTTCTAGTCRATGCTCTTAACCATTAAGCCATGCAACACACCCAGAGCCAACTGGGTTGTGT TGATGATTATA
ATATTTGTTTTAACRAACAATAATTTTTCCTAAATATAATATAGATTTTCCATAAATACCATAAATTCTTGATTATTTATT
TCACTTTATTCCAARAGGAAGTTGAATTCTGAGATTTAAATGAATAGCAAACARCAGTTGCTTAATTTCACTACTTTTGTC
ACTTGTAGCCAGTACTTAAARAGAGATACATAATTTATTTTTGTTGATTTGCATTTCACATATARTTGTAAGATCCTGGAG
AATAAAGACTATATGTGTTATACCATTTTACTCTCTCACACAGTGTGTAGGCCTAGGCTTTGTGCATAGCAAGTGTTARAA
AGTAATGTGACTCGTGATAGTTATTAGATTTATTGAAATTCAGAAAT TTAGGGAAATGCACAATAAAATGTACATTTTGTG
ATTCCGGTCAAATTACTTARRRATTATATTTTTCCTATGAATAATTTTTATTTCACTTARAT TATGTATAACAARATAACA
TGCATAATTAAACATTTACCACAAAGAARATATTTGTACTATTGTTATCACAATAARGAACTTGCTACATARATTCARTTA
CACTTTTGTGGAAAGTATCTTCATTATATAAAAACAATCTACATTTAGAATAGGARAATTGTACAAAACATGARAATATAA
ACAAATTAAGCGAGAATTATCTAARAAGCAACTCTTCAGAATTTAGAAGAATTGTCTAGAATAAAAAGAATTTAGAAGAAT
TATCTAAGARACAACCATAAATATT CTGATGTATTTAAGACTCATATTCTAGAATCCTGACTATTATTTTTTATACTTCTA
TGGCTAATCTCAAGTTTAGCTTTATTTTTCTAAAGCAATGAGGCCTGTAGAATATTTTTTCAGAATTCTCTGAGGTTTTTT
CTTTTTTGT CTTTCCTGT CATAGTATGCCAATTAT TCATGGGTTTATAGAATATGTATGCACTGCTAAGAGCAGCAAAACA
ARAGATATATGTGCTATTTATTAATTCATGTTGCTTTATTTAAATTACT TGAARATGATAAAGAAAAAACTATTGTATTTA
CAACAGCAACCAAATATAGACTACCTGTAACTACATCTAACAGAATAAATAAAATATAACATACAATATGTAGTAAATATA
TTTATAATATATATGTTCACTAAATAGTTAACCTGTAACT TACTTACAGTAAATATATATAATATCTACTGAGATAGTACC
ACATTTTATTARGGATTAARACTTTTAATARTTCAGARGAATAAATATAATARATTTCATTTGTTCTCAAACTAATTTGTTT
TTATTTGTTTGTTTTTTGTATTTTAATTTGACAGTAGT TCCAAGATATTTTGGGGTATATAATGAGGTGATAATTGCAARG
AAAATTCTGAARAGGAAAAGACTAAGCGTGAATTGAAAGTAAAATTCGTTAAAAGGTATAATAAACTGTGATACTGTAACA
ATAATTGAAAATAGATAAAGAAARAGGTAACATCAATAAATAGTCTATTATATATGTGAATTATGTTAATARAAGTGACAT
TTTATTTTCAATCCACAATTTCTGAAATATATATGGCAATATTTTTCTGT TTTATTTTTTCAACCTCTGATTACTTTATTA
CATTTTTTTCTTTTTCTAGAATTTACTTGTATTTTCTCTGTGTCTAATATATGATTATTTCTGAACTAGCATCATTGGTCC
TGGARCCAGACTATATTATTCCCAAGGTAGAGCATCARAATATAACAATTAARTARATACTTTTAGTTACTTTAARCAACCT
TTTGTCTTTCATTATAATTTTGGAATTATAGTTTAGTACAATACAGATAGTTTTAATATCTGTTAGAGTGAAGATATATAT
ATATGTGTGTGTGTTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTACAGTGGTGCCATCTCGGCTCACGGCAA
CCTCTGCGTCCCAGGTT CARGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGGTAGCTGGGACTACAGGCGAGTGTCACCACGCCTG
GCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATATTAGCCAGGATGGTCTCGGTCTCCTGACT

SEQ ID:69

>T3R

CTTTTGGTGCCCTGTCCCTTATAATTTCCTCGTGTGT CCTTTCCCATTTGCTTATCCGATGACT TGCTTCTCTCACCCATT
GGATTGTGAGCCT CTTGTGGTCAGGGGLAGTGCTCTGTAAGCTGCTGTGTCCCCAGAATCTGGCCCAGTGTAGGCACTCAG
CAGCTATAGACTGATGTTAAGAGAAAATGCACATTTCATCTCAGCCTCAGAGCAGTTCTGGGAAACAGATAGGAAACCAAA
GCTCTGCAAGAACGTGGGACT CTCTCAGGGCCATCACARCACTGTTGTTGGTCTCATGTTTGGTGACTGGGTCTCCTATTC
CTGGTCTCTTTCCTAGGCATAATGCTTTTATATAAAGTCCCTTCCATTGTTTTTTTGTTTGT TTTCTTTTTTCAGCCTARA
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TAACTTAGTTTCTCTAAACTTTTCTCCCAGGGACTCTTTTTTAACCCTTTGAATTATTGCTGATTATTATCTTAATAACTT
TTATTTTTTTTCCATTTTGCATGTCATATTTTAGCARAGCAT TRARAGGAACACGGCACAAAGCACACCCATATTT TTGGA
TGCTGTGGATT TCATCATGCTGCTTATTCCATTATATCTAGTCAGTACCTCCAAGGCATTAATGCTGCCTTACCTCCTTCA
TTCGAAGACTTCCCTGTGCAAGGTGGAATATACGTAAGGAGGCAAACAGACTGGGTTATATGCCTGCTCTGCTTTACAGAG
GCCTCTTCCAGGAGTGTAATACGGGGGTTGCTCATACTCT GAAGAAGATAGTGGCAGGCTATTACTGTCATGAGAGCCAGA
ACGTGGCTGGCTTCTTACAGACATGGCTTCATAGGGGCATGCCACGTGATTCCTGAGTARGCCTTCTGGTGTGAATTCCCT
GCTCACTGGGGTGATTCTTCACTTCCCACAGTTCAACCTGCTGTATTATCCTCTTACCTATGCTTTTCTGTGATCCATAGA
GGTAATTTAAT TTTCAGTCCATGTACCTACCCTGCCTACTTAGTTTCT TCTCAGTGCCACACTTAATTCCTTCACATTTAC
TGATTAATTARATGAGAAGACTATGCCAGGTGAAGGTTCAGCATCTTCAGAACTCTACATGATGCAT TCCCTGAGGCTGCC
TTTCAATAACTGAGGTGATATTCTTTGAGCAGTGTGACCTGT TAGAGGTGCCCAGTCAGGTCCGATGARRAGCCCTCTGAT
TTGTTGAAATAGTGCATTAGTAAAGTATTATAGT TTATTTTCACAAAGCTAGAT TAGTTGTTACATGTTGGTTTTTGTTTT
GCCTAGCCCTARCAAGTATGGAGGTGACCTTGATGTGTCTATAGAATAT CAGGAATATCTGGCTGGGTGGGTGGCTCACAL
CTGTAATCCCRACAATTTGGGAGGCCGAGGTGGGCGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGAGAGGCCTGGCCAACATGGT
GAACCCCCGTCTCTACTARARATACAAARATTAGCCAGGTGTGGTGGCAGGTGCCTGCAATCTCAGCTACTCCGGAGGCTG
ATGCAGGGGAATCACTTGAACCCGGGAGGTAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACA
GAGCGAGATTCTGCCTCARARAARAARAARAAAAAAARAANAAARAARAGAAT ATCAGGAATATCCATT TTATGTCT CAACT
CACATACCTCACAGTTTTCTGGTCCARATTTTTAGGCACTTTATCAGGCCCTCATATGTTTTCAAAAATAATTGCTAATGAC
TTTGATGAAGCTAGGCAAGATATTTTTTGGTTTTAGGGCAGTTTGGGCTATAGTTTGCAGCCTTCCTACTTTAATAGAAGA
ATTTTTARACTAGATTCTCCCCCTTCTCAGGGTGGCTTTCTGCCTTTCCATT CTAGTGCTTCACACAGAAATGACAAGCTC
ACAGGGGACTTATCTAGAARAGGCCGAGATAAAAATAAGTACAATGTTAAARARATCTATCTTATAGTATCATTITATTTAG
AGCTTCCTCTCCTTTTCTAATGARAGGCTGCTGTAGTTTCCTTTTGTGCTTTTTTTGCTGAAGGCTT TTCAGTAATATTCC
CGTGTGTCCCCTGTGATGCTARAAGCATGAGCTTGGGGGCAGGTTGACTGGCATT CAGGTCTTTGCTCAGCCTCCAGCCGC
AAGACAAGGCGAATAATATTGATCTCATGGAGCTGAAATGARAATTAACTTTTCTAATCTGTGAAAATGCTTTGT TATAAT
CCTTARATACATGAATACATAGGTTGAAATAGCAAGTACCARGTGCTGACAT TATGTCCACAATTGCCACATGCCATGTCC
TTATGATTTTTGCCAGATGTTTAATAAGATTATARATGAATAGGT TATTARATGGGCATCTCCTACTCTCTAGGTGTTTCT
GTTTCTGCTTCTCTGTTTTCTGTTTGTATCTCCATTTATTTTAATGCCTACCATTATGTGAAGTCTGCCACCTTCCTATAC

SEQ ID:70

>T5F
GAACTCAATAGGGGTCTTGTACGGAGCAGGGGCTTGGTCCCTCGTACCTCTGGCCATACCTATGGAGCCCAGGGGATGCTT
GGCAGCACCTGGGAGGTGCCAACCCCGGGTGGCARGGGAGGGCCGGTCCCACGCTCACATTGTCTTCTGTTCTCTCTCTCT
CTTTATCTGTGTCGATGTCTCTCTCTCTTCCCCCGTGCCCGTGCCATCCTCTCCACCCCTGGATTCCTGTCTCTGCTTGGC
TTTCACCCACTTCTCCTCCCCACCCACGGCTGCTCCTCCTCCTGTCCCCACCTCCTCCCCGGGTGCAGGACGGGCCTCTTC
ACACCTGACCTCGCTTTTGAAGCCACAGTGAAAAAGCAGGTGCAGAAGCTCARAGAGCCCAGTATCAAGTGTGTGGATATG
GTAGTCAGTGAGCTCACAGCCACCATCAGARAGTGTAGCGARAAGGTATGACGGCCGCCTGGGCGGGGCTGGGCCTGGCCE
TCCATTCCTTGTGGCCACAGCCTCCCGTGGGCAGAAGGATCTGCTGAGCCGGCCTCACGGCTACCCGCAGGGACCCAGCCC
TAGTGTTTCCTGCCAGTTTCTAACCCTGGGTACTTGCACTCATGACCCCT CCAGGCCCCCATCCCAGAAGACTTGACTCCA
ACCCAAGCCTCCTTGGTGGCACCTATGCTAGTGATGAAGATGATGTTAAGGAGATGGCAGCTGTTTACTGAGCACCTACTA
TGTGCCAAGCACACGCTAAGTGCTTGCCCTTACTATCTGACTCAGTCCTCTCAACCACCCTAAGACGTGGGTAGTGTTGTT
ATTCCCATTTTGCAGATGGCARAACAGAGTCTCAGARAAGAGAAGCAGAGTGTGATTCAGTTTTAGGAAGGACAGAGGAAG
GGGTCTGAGGT CAGGGCCTCCTGGGCAGGGGGAGCTGTCCTAGTTCCTCARRACCAATTTGCCTGARAGCATATTGGATTA
CTCACTTTACAGTAATCCGTGCGTGAGAGACAGGGGCGGTCTCTTTTGAGTTGTCTGTGACTTTTTAGATGCCTTTTTCCT
ATTTGTCTGCT TTTGGGCATTTTGAGGAT TTT TAGCCAGGTTGTCTAAAGCAGTTCTTCCCAGGGGAGTGCGAGAGAATCA
GTTGCCTGCAGGAGCTTCTCCAGCAGGCTARATCAGAGGTGCCAGGGGTGAGCCCAGCCTCACCTATATCTGAAGGACTTC
CCTATGCTGGT GGGTGGAGGCACATCCACCTTAGCATTGAGTTTCAAATAAGCATCAATCATCTCCATTCCTTTTTTTTTT
TTTTTTTTTTTTTGAGATGGAATCTTGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACCATCTTGGCTCACTGCAACCTCT
GCCTCCTGGGTTCAAGTATTCT CCTGCCTCAGCCT CCCGGGTGGCTGGGATTACTAGCATGTACCACCACACCTGGCTRAT
TTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCCACGTTGGCCA

SEQ ID:71

>T5R
GATTACAGGCGTGAGCCACCACACCTGGCCCAGTGGGGTCCTTCTARAATGCAAAGCTGATCATGTCTCTTCTTCCAGGCT
TAAAGCCCTCCCATGGCTTCCTGCAGCCCTGGTGCACGCCTTACGCCAAGCCTGAARACACTCTGCACACCCACCCCTTCC
CTGCACAARCGGGCCTCTGCACACTACCTGCCCCGGCCATGCCCCCGCARACCAGCCCTCTCTGCTTATCTACCTTGGCCTT
CTCTCTGGTCAAGCCCCAGGCCCGTCCCTGCCCCTAGGCCTTCACTTAGAGCCTCAGAAGCACTTCTTGCAGGAAGCCCTC
CAGACTCCAGAATGGGTCCAGAACCTACTTCCTTTTCGTGGCATTTCTGTATTCTTTTTTTTTTTCT TCCATAGAGCCAGG
GTCTCACTGTGTTTCCTAGGCTAGTCTCGAACTCCTGGGCTCAACTGATCCTCCTGCCTTGGCCTTCCATAGTGCT GGGAT
TACAGGCATGAGTCATTGCACCCGGCCTCCACAGTCTTAATTAATTGGTTGGAGCATTATTTGCATTAATATCTCTCACCA
CCCTCCCCATTCCTGTCCAAGACCTCAGGGAGGGCCAGGCCAGATGTATCATCTGCACCAGGGAGTCCCCTGCAGGGGCTT
CCAGATGTCTGCTAAATGAACACACAGCTCTCTCTGGCCAGTCCARGGCACCCCAGGAGGCCACCAGAAGCCTGCAGCCTC
CCTCCCTCCCTCCTGCTAAGCCCARGGARATGAGCACTGAGCAGGGRATGGTAATCTGGACACATCCATACTCTGCCCTTCA
GAAACTACCTAGCTGTCACCCTGCACGARACAGGCACCAGCCTGAGAGTCAGGAGGCCTGGGCTCTGGGTCCACCTAGACA
GCTGTGGGGCGCAGGACCAACCGCACCCCAATCTCTAAGCCTGGGTTTTTCCATACGTAAARAAATGAGGGCAGGGCGGGT
TAGACACTAGACCAGATCTGTGATGACAGGCCCGTTGGAAGGCTGGAGGCGGGGCCCCTCGCTGAAGGAAAATGCCTTACC
TCCAGAAGTGGCCCGCCCTGGAGTGGCCAGCARAGGGGGCATTGCCCCTGCGCTGGAATACACCCAGARGCAGGGTGTGAG
CAGGAGCTGCGGAGACCTTCAGGGACAGGACAGTCTAGGGAGGGGGTGAGCCCTTTGCAGATCTCCTGCTTATGCCAGGAG
AAAGGTAAARCACCTCTCAARACACACAAGGAGCCAGGGGGCTGTGGGCTGGAACCTATAGCCGGCAACAGCGTATAGCTTAG
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GATTTTATAGCATTGT TCTACCCTAGTTATGTTTCCTATACTTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGT TTGTTTGTTTGAAA
TGGAGTCTCACTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCT TGGCTCACTGCAGCCTCTGTCTTCCAGGTTCAAGT
GATTCTCCTACTTCAGCCTTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGG

SEQ ID:72

>T7

CCATCTTATARATATATCATAATTTACTGAAAAATAT TTCAGTAATGTTGAARAGGCCTCTGTGCCATTTCCAGCTTGAGGC
TATTCCTARAAATCCTTGCACATGTCTTTCAGTGCACACATGTATACATT TCGGTTGGGTATGCCTAGGAGTGGAATGACT
GGTTATAGGGTACACTTACGTTGAGCTTTGGTAGATACTACCAACTGCCAGT TTTCCARAGTTGTACCEATTTACATTCCT
ACCACCAGTACATGAGGGTTCCAGATGCTGAACGTCCTCACTAATGCTTGGTAATGTCTGCCTTT&TCﬁTTTTAGTCATTC
TGGAGGTAGTGTGATRATATCTCATCGTGGTTAT TTGCTTTAGCCTGATGAT TARCGATCCTGACCATTTTTTGGAACATT
TGGAGATCATCTTTTGTGAAGTAACTACTCAAATATTTTGCCCATTTTGCTACTGGGTTGTTCAAAAGATTCATTARAAGA
ACTTCTTTTATATATGGGTTTGTAGTTGTTATTTAGATATTCTAGAGACTAGCCAGATCCCTATACTACARATACTTTCTC
CTACTTTGTAGTTTGCCTTTTTACTTTCTTTTATATACATATAATTTTTCCCCCTCCARARGACAGGGTCTTGCTCTGTTG
CCCAGGCTGGAGTGTAGTGGTGCAATCATAGCTCACTGCAGCCTTGAACTCCTAARGCTCAAGCAAT CCTCCTTCCTCAGAC
TCTGGAGTAGT TGGAACAATAGGCACATGGCATTATGCGCAGT CAACTTTAAARAAARAAARAATTGTAGAGATGAGGTCT
TACTATGTTGTTGCCCAGGCTGATCTTTAACTCCTGGTCTARAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCTCCCAAGTAGCTAA
GAATACAGGTGTGCACCACCACATCTAGCTTTACTTTCTTAATGGCGTCTTTTAATGAACAGATAATTCCTAAGTTTGATG
TAGTCAAATCATCATTTTTTCCTTTATAGTCAGCATTTATATCCAGTTCAAGTAAAGAATATCATGAAAACATTCTTCTTT
GTTTTCTTTTAGARACTTTCATARAGTAGCATTTAARATGTGAATTTTCCTATAATCCTAGCACTTCAGGAGGCTGTGCCA
CCGCACTCTAGCCTGGGCAACAGAGCGAGACCTTGTCTCAAAATAAAAAATTAARAAAAAAAAAT

SEQ ID:73

>TOF
TGAGCATCTCTGAACTATTGCGCCATGTATTTCCAATTTTCATATTGTGTATTTGTATATTTTATATGTAATAGTATAGGT
GTAATATGTAAATATATTTTATATGTATTTAAAATCTTTATATT TTGAAGGGTTTTGTTTCAACTATTACTTGTTAATTTC
ACAGTCCCTTTCTTTGATGTTAGCARATAGTACCTTCATGAACCT CAGAGGACTTGGATCTGAATGTGCAATGCCCTCTAG
TATTTCAAATAATAGTTCAGT TGGTATAGTATTTTTTTAATCTGCAAAAAACAATACTTGCTAATATAGCTATGTTAGAGT
AAACAATAAATCGAGAATAAATTTATAGCCTTTGARACAAAACAAACCAARAATTTTACTCCTTTTTGGCTTTCATCCCTG
CACTGGTATCTTAACTTCTGTTTGTATAAAAGAATACCATTTTTTCACAGAAGACARAGAACAATCAGCCAATCTAATAAT
TATTTTATGGCCATGCTCTGAAATACAATTARAATTATGATTGTGGACAATATGCCTTTTCGGGACCTGGCTGATGGTATT
TCTGGTGTGACCCCARACTTTCCAGTCAGTTCAGGGCAATAAACATTGGATACAGGACAGCTTTGGGGATGAAATAGAMTTA
AATTTAGTGTAGTTTTTGCCACTTTTAGCTGGATGCCTGGCGAGGGGTTTTGTGCCCTCTGAGAGCCTCCGTCTTCTCAAC
TGAGGGGTGGTTGTGAGTTTTGGGTCARATGCTTGGTGTTTAGTAGATGCTTGGAGCTTCCATGARACATGCAACCACGGC
GTTGCTGCTATTTGTTCAGATGCGAGAGGAACATGACTTTTGGCTGCCTGAGTGTTCTCATAGCATCTGGGCCTTCCTTGT
GAGATCGTCAGAAAGTGTTTCCTGCACAAAGCCTGTACTGCGGCCCTGGCGTGGGGCTGATTGTCCCGCTACTCTGCTGTG
ATGGCTGAATTCRAAGAGTGGCCGATAGGAGCACGTATGGTGGGTGCCTTGT TAACAGCTCATAGCAGARAACGTGACAAGC
GGGAGAGGGCTTTGGGTTGTCCTGAACTTCARACACCTGTAACTGCTGCGGGAAGAGCGGCACGTGGATGARACGGACACA
GAGGGGGAATAGGCAGGAAAGGACGCGGGCTCTTTTCGAAGCAGCAGGTCTCARGGCGGCCAGCCACTGGCGCAGCTGCAG
CTGAAGCCACGGCAGAGTCTCCATCCTTCCCACTATCTGCTGAATCAGAGARAGTGGCAGGCAACATTTTTAGTGCCTTAA
ATTTAGAACGCTTGCTCAARATCAGACCCTACTTAAAATAAGGAGCGATACCCTCATTTCTTARATAGTAARAATGCCCTC
AGCAGAATTAACGGGAGTATCTTCCAACTTCATATCCTGAATGGARAAGTCTGTCCACCATCCCGAGGACGTGTTTGAAGC
GCAGTGTGRARATCCAGCACGT CGTGGACCGGCCAGACCCCTGTGCCGTGAGAGGCGGGGCGGCGGGGCCGTGGGGCGCTC
GCACTCCCGAGCTCATCGTGGCATGCGCTGAGCCGARAACCACGAGGTAGAGGGAATGAGATC

SEQ ID:74

>T9R
GAGCTTGATTGTCTGGCCGCGAAAACAGGGCAGGCCCGTGTCCAACATGATAGTGACCAGGGAGACGACCACATCCATGTA
GGGCCTGGGGAGAGACAGGAGGGAGCGGTGGGCTGAGGCCAGCCTAGGTGGTGGCCCTGCCTGTAGT CCTGTGGACTGGCT
GATGCCARCAGCCTCAGGTGTGGGCTCCTGCCACCCACCTCGCCTGCCACATCTTGCACATCCCCGAGGCAACTTTCGATC
TGCTGCACTCGGTCACCCGTACTGCCCAGGCRAGGGCTGCCCATACGCACTC TGGACAGGCTGAGTGTCCTGCCCTGTCCC
CCACATAAGGCTGCCGGCCATGGCTTCTGCACCTGGGTGGGATGCAGACACGCTGACCTGCCTTTCTCTGCGGGGCAGTGG
GGATGRACCCAGGTTGGACTGTGGCCTTGGCCAAGTGACCTGTATATGAAACTGGGACAARAGCCCATCTTTGGCACGTAGC
CTGTGGGGTGGCAGGTGCT CAGGCTTTGGTGACAAGGTGGATGGGATGCCCAGARAGGGAGAGCCCATGGCTGAAGGCGTG
GGCAGGATTGTGGGGAAGGTGGTTGGAATTAGATGCCCAGAGCAAGAAT TTATTGGCACAGGTGGGCAGACAGAGGTGACC
AAAGGACAGGTGTAGGTCAGCAGGTGGCTGCTAGCACCTACCTCACTCTCTGGAACCCGATTCCCTT CATCCTAAAGGGGA
TCTCAGAACGTTCCACACACCCCCTCCGCCTCCACCCTGGCCCTCACCCAGGCTCACCGCACAGCCAGGTAGCCTGGACAC
ACATCTCCATGAACCACT TGARGGGTGTGGCCTCCATCTTGCCCCCCATGATCATCACCATCTCATCCGTCAGCTTGATGT
CGGGTTCCCAGCCGAGATTGCCGCCCGGCGAGCTTTCARACATGAAGCCARAGTCTGCARAACCCCAAAGAGCTGCCTGTG
ACTGGGTAGGAGCCAGGGCGGGCAAGGACGAGTGGTCTGTTTTGAGGAGTGGAAAAGGACTCTTCAACAGGAGCACCCCCT
CCACCCCCAAAAGGCAGGTTGTGTTTTCTTGGAGACAGTGATGGGGTGGGTGGTGGGGCAGCAGGCAGAGARAGAGAAGGG
AGGAAGTGGAGGAAGGAGCCAAGCTGGGGCACTGAACCTGGACCAGCCCCACTCCGCCCAGCTCCAGCTTCTGACTCAGAG:
CBATGGCGGCTCTCGCCCCAGCTCCCTGGGGCCGGGGCCAGECACCCTCTACAGCAGAACAGCTTGGTGGCCGACAGTTCG
GACCTCAGAGCTGGACCCTGACACTCCTGGCAGGGTGGTCCTGGGCATTCTCCTCTCTGTGGGGCTGGGGATCCCTATCCAC
CCCTGGGTGCCGGGGETGAAGGGAGAGGAGGGTGGCGCTGTGGCTGGCTGACCGATGTGGATGATATGGCCCTTCTTGTCCA
GCATAATGTTGCCGTTGTGTCTGTCCTTGATCTGCAGCAGGAACAGCAGGAGGCTGTAGGCGGCCATGCTTCGGATGAAGT
TGTAGCGGGCCTGTGCAGAGAGCGCCCTGGGCTCARRAAGGCCCTGGGGCCTGTGGGCATTCT
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SEQ ID:75

>T10F
AATCARACTGGACCCTTATCTTCCACCATATACAAAAATTAATGCAAGGTGGATTAAAGATTTAATTGTAAGGCCTCARAC
TATAAAATCTTAARAGGAAACCTAGGAAATACCATCTGGACATCAGCCTTGGGACATAATTTATAACTAAGTCCTCARAAG
CAATTGCAACAAAAAACAARAACTGACARGTGAGACCTAATTARACTARAGAACTTTTGCACAGCAARAGAAACTATCAAC
AGBATAAACAGACAACCTACAGAATGGGAGARAATACTTGCARACTATGCATCCAACAAAGGTTTAATATCCAGRATCCAT
AAGGCACTTAAACAACTCAACAAACAAAAAACAAATAACTTCAT TTAAAARAAGACATGAACAGACACT TCTCARRAGAAG
ACATACAAGTAGACAAAAAACATAGGARAAARATACTTACCATCACTAATCATCAGAAAAATGCAAATCTAAACCATAATG
AGATATCATCTCACACCAGTCCAAATGGCCATTAATAAARAGACAAAAAACAACAGARAGCTGGCARGGCTGTGGAGAAAAL
GGAACACTTATACACTTTTGGTGGGARAGTAAATTAGTTCAGCCACTGTGGARAGCAGTTTGGAGATTTCTCAAAGAACTA
AAAATAGAACTACCATATGACCCARCAATTCCATTACTGGTTAGATACCCAGAGGAARATAARATTGTTCTACARARAAGAC
ATGTGCACTTGTATGTTCATTGCAGCACTATTCACAATAGCAAAGACATGAARATCAACCTAGGTGCCTGTCAGCAGTGAAT
TGGATAAAGARBATGTGGTACATATACACCATGGAATACTACACAGCCATAATAGARGAARTGARATCATGTTCTTTGCAGC
AACATGGATCCAGCTGGAGGCCATCATCCTAAGCGAATTAACAGAGGARCAARARACCAAATACCACATGTCCTCACTTGC
AAATGAGAGGTATATATAGACATAARACATGGGAACAATGGACACTGGGGACTCCTGGAGGAGGGAAAGAAGTGGCAGGCAA
AGGGTTGAAAAACTACTTATTGGGTACTATACTCACTACCTGGGTAATCCGCTAGTAGGGAT CATTTGT TCCCCARACCTC
AGTATCACATAATATACCCATGTAACAAACCTGCACATGTACCCCCGAATCTAAAATARAAGTTGCAATTATTARAATARA
ATAAAAATAAAGCTAGCAATGAGCCCTATACATGARAATCAATAAAACATAATCATGGCTGTATAGAGGGGCTTGTCATTT
ATAGC

SEQ ID:76

>T10R
AATTTTACACACACACACACACACACACACACACACACACACAATATCGCTCAGCCTTARAAACATGCTACTAATCGGCTT
TAAGAAAAGAAGAAAATTCTGTCATTTCTGACACCATGGAAGAACTTCAACATTACGTTAGGTGAACTAATTCAGGTACAG
AAGAATACTACAGTATCTCACTTATATATGGAATGTAAAAATGTTGAACT CARAAGTAGAGAATGGAATGGTGGTTACCAG
GCCTTGAGAGAGAGGGGTARAGGTTGGTCAAAAGATGCARAATTTCAGTTARGAGGAAGGAGTACAAGAGATTTATTGTAC
ATCATGGTGACTATAATTGATAACAATGTGCTTTTTTCTTGACAATTGCTARGAGTAGAATTTGTTTATGGGCACCAAGCT
TGATTCCAAGTCTTTGCTATTGTGAATAGTGCTGCCATGAACATGCARAATGCGTGTGTCTTTTTGGTAGAARTGATTTGTTT
TCTTTTGGATATATACCCACTAATGGGATTGCTGGGTCAAATGGTAGTTCTAAGTTCTTTGAGBAATCTACAAACTGCTTT
CTGTGGTGGCCAAACTAATTTACACTCCCATTAACTGTGTCTAAGTGTTCCCTTTTCTCCATGTCCTCACCAGCATCTGTT
GTTTTTTTGACTTTTTAATAATAGCCATTCTGACTGGTGTAAGGAGGTATGCCATTGTGGTTTGATTTGCATTTCTCTGAT
TAGTAAAATGAAGCATTTTTTGTATGTTTGTCAGCCATGTATATGTCTTCTTTTGAGAAATATCTGT TCATTTATTTTGCC
CACTTTTAAATGAGGTTATTTGGTTTTGCTTGTTCAATTGTTTAARATTCTTTATCGATGCTGTATATTAGACCTTTGTTGA
ATGTGTAGTTTTGAGAATATTTTCTCTCCTTCTGTAGGTTGTCTGTTTACTCTTTTGATAGTTTATTTTGCTGTGCAGAAA
CTCTTTAGTTTAATTGGGCCTCATTTGTCAATTTTTGCTTTCGTTGTACTTGCTTTTGGTGACATTGTCACAAATTCTTTC
CTAAGGTCAATGTTCAAAATGGTGTTTCCTAGGTCTTCTTCTAAAAGTCTTATAGT TTGAGGGT TTACATTTAAATCTTTA
ATCTATCTTAAGTTAATATTTGTATATGGTGAGAGAAAGGGGTCCAGTTTAATTCTTTTGCATATGACTAGCCAGCTATCC
CAGCACTATTTATTAAATAGGGAGTACTTTCCTCATTGCTTATTTTTGTCGACTTTGT TCAAGATCAGATGGCTGTAGGTG
TGTG

SEQ ID:77

>T11F
TCTTTGGGGTATGATTATATGTCTAGGTAARACTCTTTTARGARGATGARGCAGAGAGGATTGAATTGACAARGACAGCTC
TTTAAAAATTAAGGTTATT TCAAGACTAAGAACATAACTGCTTAAT TGCAGGTAATAACAGAARAARACTTGGARATAAACA
TCCCATTATTTGACCTCCAAGGCAGAAGACTGGCACCAAGGAAATGGCAGCTTCGTCCCTTTCCTGTCTTGGGCATTGGTA
AAAGGAGTTGTCTAGACATGTTTGATTTCTGTTTCAGCCCTTATTAGTAGTTATGCCATGGCAAATTATTCAATTTCTCTG
ACTCAGTTTCCTTATTCAGAARATGGARGCATAATTCTTGCCTCATAGGGCCATGAAGATTAAATGAGGGGTGTCTTGAAG
TGTCTGGGACATARATCTTCAATAAAAGCTAATTCCTTTTTTTTACAGTTATCTCAAACCTTTTAGTGARTTGGTGCTTAT
CAGTGAGCTTTTTAGGTGATGCAAAGACCCTGCTTTGCTCATTTTAAGGAACAGT TATTTTTCTTTCTCCATTTTGAAGTT
TCTTGTTTGCTGCCTGGTTGATATGGTTTGGCTGTGTCCCCACCCATATCTCATCTTGAATTGTAGTTCCCATAATCCCCA
CATGTCATGGGAGGGACCTGGTGGGAGGTAATTGAACCATGGGGGTGGTTACCCTCATGCTGTTCTTGTGATAGTGAGTGA
GTTCTCACAARGAGCTGATGGTTTTATAARGGGGCTTCCCCCTTCGCT TGGCACTCATTCTCTCTCCTGTTACCCTGTGAAGA
GGTGTCTCCTGCCGTGATTGTAAGTTTCCCGAGGCCTCCCGGCCAT GTGARACTGTGAGTCAATTABACCTCTTTTCTTTA
TARATTACCAAGT CTTGGGTATTCGTTCAAAGCAGCATGAGAACAGACTAATACATTGGTTTAAATTAGAATGCCAARAATT
TAAATAATTTTTATCTTGAATAGTAGATGGAATTAACTTTCTCTTGARAGATATATTTTAAAAAATTGAACTTACACAGAC
AGTTTTGAAATGGTCTTATTTTAGTTTTATTTATT TATTTATTTTGAGACRGAGTCTCACAGTGTCGCCCAGGCTGGAGTG
CAATGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCAGGGTCAAGCGATTCTCTTGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCTGGG
ATTATAGGCGCCCACCACCATGCCCAGCTAATTTTTGTGTTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGT
CTCGAACTCCTGACATCGTGATTCTCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTCTCAGGATTACAGGCATGAACCACCGCGCCTGGCT
GAAATTGTTTTTATTATAGATGTTGCTTGTGCAGT TTTGTTAGAAGT TCGTGACTTTTAACAGTGATGAAAATACTTCGTC
ATTCAACAGGTTATTTTTCTGCTGGTTGTAGGTTAT TTGTAAGGAACTGTTAGTCTCCTATCTGGGTGGACATGTAATAGT
ATCAGTTACTGAACCAGAACTTTAAACACCTTTCTGATACTCACACTGGGAGGTCACCAAGTATCTCAGAATAAAATGTCC
CAARCTGAACCTACCATGTTCCCAGRAACCCAGCCCTTCTCARATTCCCAGACTTGGTGAATGGGAGCCTGTCCTTGCAGT
CTTGTAGCCCARRACCTAGGGCTTAAGARACACCTTCTTCCTTACTCCCATATGCAACCCATCAAGTTCCATGCATTTCATC
TCCTAATCTCAAATCCCTTCACCCATCTCCACAGCCACCCCGCTAGTCCGGGCTGCCATTGTCTCTCACTTAARATGTTGT
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TATTGTCTAACTGACCTTCCTGARACCCTTTCTTGCCTCTTTCCAGTTTATTT TCCACACTACAGCCAGAAAAAGCTTTTCA
AAATACGCATCTGGTCACCTGCATACCTGTCTCCAGACCACATACAATAAGCCTTCA

‘SEQ ID:78

>T11R
TCTGCCAGCGGCTCCCGCGCCAGGTCCTCGARGCGCACCAGGCGGTAGCGGCCGCGCAGGAAGGGTGGCGGCTTGAGTGTG
GCGGCCTCGGCGATGCGCACGTGGCTGCGGCACACCTCGCGAAT CAGGCGCAGGTGAGGGTCGGCCTCCACCCACTTGCCG
TTGGTGCCCAGCACGATGCCGTTGTCGCGTGCCAGTAT CGGGCCCGCCGCCTCCCGGGAGCGCAGCACGGCCCGCGGGTCG
CGCACCAGGTGCACGATGCGCAGGTTGAGCGCGGGGTCGCTGAGCAGCGGGTAGAGCACCTGCAGGTTGAAGAAGCGCACC
TCCTTGAGCACCACGTGGCTGTAGGAGCGGCAGGCCTCCCGGGCCAGGCTGAATGGCTGCCGCGTGCACAGTGTCTTGCAT
ACGTCCTGCTTGCTGATGGTGCCTCGGGGAARGGCGCTGCAGGCGGGCGGCGAGCACAGCGCGCGGCTCGTTGCCCAGTTG
AAAAAGGCGGACAGGTTTCGGCTCTGTGGCATGTAGGCATCARACACGT CCATGTCGCACAARARAGATAGAGCGCATCAGG
TCGCGCACGGCCATGTGCAGCGTTGCCGCGCTGCCCTGCGACAGGGTGGTCCACACATGCCACGCGGGCT CCATCAGGTAG
ABGACGTCGGGGTGCTGGCTGAAGAGCTGGCCCARGARAGGATGAGCCCGAGCGCCACGAGGACAGCACCAGCACGTGCACA
CGATCCTCGCCGCCGGCTGGGGATGAGGGCCCTGGCCGGGAGAT GATGAAGAGCAGGAGGCAGGTGGTCTGTGCCAGGAGG
AGCACTGTCACTGTCTTGCTGGAGARACCGTGGCAGCCACATGCGGGCGGCTGGGGGCCTTCGGGTGGAGTGGGCAACTTTA
GGGACCCGGGCCCTCATGCCCATCCCATGCCCCAATTACTGCCCAGTGCCCTCAGGGATCAGCCCTCAGATTCGGCTACCC
TACCCATTGGACTTCCCAAGACTCCCAAGGTCTCAGTCGAGCACTTTCCCAGGAATACGGAGT CAAGACATAGGCCAGAAT
ATAGTCTGTGCTCACAGCAGAAGTCCAGTTGCAGRATAATGTGGGATATCATCARACTGTCTACCTACCCACCCACCCACC
TACTTACATACCTACAGGCTATCTATCTGTAGAGAGAAATACTATGT TTCAAAGAGAACTCCTGTCTTTTGCTTCAGGATA
CCTCTTAGAGAGACCCTTTTAGGT TGTGGAGCTARRAGGGCTTGATGGGGGCTT CGGTGGATGTCAGAGCACCACCAGGCT
CGCCGAGGTTGRATCCTGGCTCTGCCACTTCCTAGCCTATGATCTTGCTTATGARGATCACTTAARTCTCTCTGTGACGGA
TCACTTTACCCGTGTGTGAAAGAGGGATAATTCCGGTACCTGGCTCACAGGATCT GGGGGCGATTGGGGGGTTATTATAATG
AAGATGGGGGAAGGGAACACGCAGTCATGCCCATAACTGAGGATTGCACCTTTTACAAGGTGTGCTTCTGTATTATATAAT
TTTTTTAACAGGCAGGTATAAAACTTTTGTCAGCCAGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAAT CCCAGCATTATGGGAGGCCGA
GGCGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAARCACAGTGAGACCCCATCTCTACTAAAAATACARAAR
ATTAGCCAGGCGTGATGGTGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCTGGGAGG
CAGAGGTGGCAGTGAGCTGAGATTGCGCCACTGCACTGCAGCCTGAGTGAAGAGTGAGACTCCGTTTCARAAAARAAARAR
AAAACAACAAAAAAAAAACTTTTGTCATTAAAGATAAACAAGTRAAATAAAGTGGACAAAGAACAGCAACTGTTGTCATCAC
TGGCTGGGGAGTGAAGTGCTGTAGGCAGCATGGGCTCCAGARGGAGGGTGTCCTGGAG

SEQ ID:79

>T12
TGGCATCCAGCATGGAGCCCACAGCTTCCCTTTGTAGAATTGCCCAGTTGTTGCAGAGTGCTTTGGT CTCAATGGGTCTAA
AGCTCTTGATGATATAAGAGCTTCAACTTCCTTTTCCCTCTCCTCCCCGCAGGCTGCACAATGTCCTGGTGAATCACCTGG
GACTTCAGAGCTCTGCCACCCTGGGTGTGAAGCTCAGGTCTGCTCTTGGTAGCTTGGTCAGTGTGAAGTACACCGTGATTT
TGGGCAAGCTGCTTARCCTCCCTGGCCCTCCGTTTCCTCATCTGTAGAAT GGGGATATTCACAGAACCTACTTGTAGGGCC
ATGGTGAGGATTAAATGATGAACAGTGCTGGCAAACAGGAAATGCTATATAAGTGTCCCTAGCAATATACACACCGCACAT
CCTCAGTCACCACGTGTGTTCACTGAGGTATGGGCCATGTGTGGGTGGAATTGTGTTCCCTAARAAAGATATGTTGATGTGC
TAACTTGAGGTCCCTGTGAATGCAGGAAACCAARATATTTCTTCTCAAAATAGTGAGGATTGTTAAGT TARAGACACTGAA
AATGCAGGGGAACACTGCCTTGGCCTCTACTTGCCTGATGACAGGCACGAATCCTTCCTTACTTAAGACACATCACTTGCT
TATCAGCCCAGAGARAGCACCTGCAGGCACCAGGARARTCTAGGAACAGATTTTACTCTCTTCCCACATTTTCCCACTTTT
TCAAACACTGAAACTGCTCTCTCCTTTGTCTTGTCACTAGATAGGAT TTATGGCTCTTTGTTAAAATATTGTTTAAGCAAG
GCTTCTACGCCACTAGCTTGAGAGAGAAATACTTTTGAACTGAGGCCT CTTCCGCATGATAGGCAGAGCATGCATTAATAC
ATTTCTGCTTGTTTCTCTTTTGTTAATCTGACTTTTGTTTTCCAGAGTGTCTCARATAAGAACATARAAGGGAGGGGAGAA
ATTATAGTTTCTCCCCTACATGAACTTATTCGGATATAGGGTCTTTGCAGATGTAATCAAGTTAAGATGAAGTCATATTTG
ATTAGGATAGGCCCTAATTAAATATGGTTGCTGTCTTTATAARATGAGAAGAAGAGACCAGGTGTGGTGGCTCACACCTAT
AATCCCAGAACTTTGGGATGCCAAGGCAGGRAGGATTGCT TGAGGCCAGGAGTTTGAGACTAGCCTGGGCAACACAGCAAGE
CTCCATCTCCAAAAAAATTARAAATTAGCTGGGCAT GGTGGCATGCACCTGTAGCCCCAGCTACTTGGTGGGCTGAGGCAG
GAGGATCAATTGATCCCAAGAGTTCAARGCTGCAGTGAGCTATGATGGCACCACGGCAACCTGGGTGACAGAGCGAGACCC
TGTCTCTTAAAGAAGAAAAARAAGAGGAGAAAAAAACAGAGACACAGAARAAAGT CCTTGGGATGATAAATGCAGAAATTGG
AGCCATATATCCACAARGACAAGGAACCACCAGGATTCT TGGGAACTCCAGAARGCTAARGARGAGGGCATGGAACAGGTTCTA
CCCTAGGGCCTTCAGAGGGAGCGCAGCCCTGCAGACACCCTGAGT TCAGACTTCTGGCCTCCAGAACTGCGAAAGARTARC
TTTCTGTTGTTACAGCAGCCCTARAGGCACTAGTACAGGTGACATGTATTGCTCTTCTGARGAGCAGGGTGTCTACAGCGGC
AGAGGTCTGGGTCCTGGCACGTGCCCTTTAGGATTCCAATATCCTT AGGGGCCTGCTGGTGCTGACAGTTCCAGAACCATA
AGACAGAATTCCTGCGGGCCAGTTTGGAAGCAGAGACAGGAAACTGGAAGAGCCCTTAGCCTGTGCTTGGGCTTARAGCCC
TTTAGCTTGTGGCTTTAACTCTGAAACTTCTAGAGGGCATCTTGCAGGTCAGTGTGAGGTACAGAAGTTGTCACAAGCTTC
CTGGCTCAAAGAAAGTGAGACTTCACGAACTTTTCTGGACATCACACCAGCACTTATGAAGTTATCTTGTTAAGCACAGAT
GAAATCAGAAATACAGGCATTCACCATCACTTARRCAAAGCTCAGATTGTAGAGT GCGAGGARGAATCGGTGGGA

SEQ ID:80

>T13F
CAGATCTCTAAAGTATTGGGTGTGGACTAGAGCTCTGGACGGCCTARAGGAAAGGAATGTGCCGGTTCACAGGGACCCGCG
GCTAAGCTCAAGGGTAARATACAGCTTTACAAAGCATCTTTAGGCTGTTCCTTCCCAAACGTGCTTAGARGGGAACAGGGA
AAGGCGGGTGTGTTTTCTCACTGAGGTTCTTCTAGTGGCTGGAAT CTGATAGAGTACCAAGTTGTAGGGATATGGATATAT
TTTCCCTTTGGCACTCCATAAAGCTAAATGTTGGGCTGARAARAAGGATGCAGCCTATAAACAAGTATTTTTCCTGARACCA
ACTGCATGAGGARACGCTGCGCTCCCCCTCAGGGAGCAGTTTCTGARGCCAGCTGAGCACAGCTGGCACTGGCCAGAGGGA
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GCCCTCCACCCTCCCACCACGTATGCCCACCTGCARACCTGGGTTCTGAGTCCCCATGCAGGGGACAGACCTGAARATTCC
AGTTTGTGTCCTTTCAGGTCATCGACAGGAATGACAGCCTGGCAAGCTGCAGTGACTGCACACAGCTACCCTGTGAGCTCC
ACTTGTGTGGGTGCAGGTGGGCGACAGGAGTGTGTGACACAGACAGGCACTCCACCAGGAGGARACCCACAGCAGACGTCA
ACCATCGCTTTATTAAGGCTGCGAGTCGGGGGGCTGAGTCATGCACT CCACAGACACCCCCACTGCTCCCARGGTCCACTT
TTGGATGACCCTGAAGGCAGAGACTCCTGAGATCTGGGCCACRAATCTAGGGTGAGCCACCCACAGTGCCCTGCTGGACAGG
GGGGTATGCGGACTGCACGGGGGGGCCCTCAGCAGGGGTCTTCCTGCCTAGGGTGGGGCTGGCTCCAGTGGGTCCTGGGCT
CAGGCAGGGGGGGTGGCAGGGAGGCAGGGACATCCCCCCGCCCTCTGGCCTATGGCTTTGTTGCCCTATTGCCACCAGCGC
AGAAGCAATGTGCTATACCGTGAGGTGATGAAGAAGAGCCCCGGGAGGGAGCAGGCAGCTCTGTGCCTGGGGCCTGGCCAG
ACCTCAGGGGTGCTGTGGCCCTGCTCCTGTTCCCCCTCAGCTCCTCCCAGCARTGGGTCTCCTCCAGTGGAGGTCAGTCAC
TCAGAAGTGGACCCGCAGCACGTCTTGGCTAGCAACCGGCCGCTGGCAGGCTGTGCACGT CATGGGCAGGGAGCGTTGCTT
CTCACCCAGGCAGGGTCGGCACAGGAGGTGGCCGCAGGGCAGCTGGTACACCGGCTCCTTTTTGARGTAGGGAGARARATAC
TCTTTTGCAGGAGGCACATTCGGGGCCCAGGATGCTCCCAGGCTGCTCTGGTARATCAGGAAGGARAACAGGCCAGGGTTA
GGAAAGCTGCTCCATGGTCCAGGCTGCTCTGAGGGGCAGAGCCTTCCCACCGTGCTGCTGCAGCATCTGGCTTCATCCCTC
CCGAGTCCATCCCAGTCTGATCAGGTAGGGGAGTGGAAGCGGGAGAGGGAGCCTGGGAACCCGGGAGGCCTCTTCTCTATC
ATCTTTGACCARATCTCAGTGCCTCTACGAATGCTTGAGAAGAGCTGGCTTCTGAGGGCAGCAGGCAGGACTGGGCCCTTC
CTCCTGGTCTCCCAGCAAGGTTTACTTTCCCCTGCGATAGGTGGCCARGGCTGGAGCAAGGCACAGCTCACTCTGACAAG

SEQ ID:81

>T13R
GAATCTGACCACTCAGTCCCACATCCCAGGATTCAGAGAARAAGAATTCCAGTGAGGGCTCTGGACCCCACACAGCTAAGG
CTTCCAGGGTTTAGGCAAGCCCTGAGGGACACCCATCATAATTACCCAGACGGGGGCCCAGCATCCCGCCCCAGCATTCTG
CCTTGCAAGGAGCTCCCTCACCAGGGCTCAGGGAAGGGACAGCCTGCAGTTCCAGCARGGGAGGCCTGCAGAGTCAGCCAC
AGGTGGCCACTATCGGTTGCT TGGTGCCAACTTAGTGTGAGGGGGCAGGGCCCAGACT CGAGGGTGCCATTACCGTCCCCC
ATCGTGTACTTCTTTTCCTCGTAGCTTGAGTCTGTGTATTCCAGGAGCAGGCGGATGGAATGGGCCAGCTGGGAGAGATGG
CCCACAGCTCGGGT CAGAGATGGAGGGTCCCTGACT TTGTGACGACTCTGCACRAGGGGAGCCCCATCTCCTCCTCTCGTT
CCTGCCTCACCCGCCCCCACCCCGCACGCCCAGCCACACGCACAGACAGCGGCARGCACAGACCCCGCTGTCAGGGACAGC
CCTGAAGAGGAACCGTCCCTAGAGCCCGTCCTGCAGCTGCTCCACACTTCCCCGCCCCCACGCACCCCCGTCCCACCGCCC
AGCGGACCCTGGCTCACCCCGCGGATGTTCCAGTACCCCAGTGTCATGGGCATGGTGCTGGTTGCTGTGGATTCTGCAGAC
AGGCCTCAGCGGGGCGGGGCT CAGCGTTTGTGAGAGGCCCAGAGAGGGTAGAGGGGARGCCTTGCTGCGACCCCGCCCCAC
GGCCCGCCCTGCCCCCGAARCGGGCCAATCTGGAGGCCTGGAGCGCGCT CATGGGGCTAGGAGTAGGATCTCCTCCCACCT
CCCAGCCCCGTGGGTTTCAGGAGAGAGATCAGGACGCCCAGAAGCCCAGGGCGGGGGAGAACTGGTTGAGTCCAGGGGTTC
AAGACTGAACTGAGCTATGATCGCGCCGCTGCACTCTAGGTTAGGCAAGAAAGARAGGCTCTCTCTAAAACAGAGAGATTC
TGAATAAAGTAATAATAGCCTAATAARGAAARATAACACAAAAGAACATTTGGTGCTCAGGGATTCACTGGATAAGTTTTC
AAAACTTTTCAATGTATGATAGAGATTGTTATAAACTGCGGACATACGTGGCATGACAGACCTAACGTGGGAAGGACAACA
CAGGCAAGGATGATTATAACTCACTGTCACTTATCAGCCTABATCCARACGTCAGGAARTACCGCCTCAGAGAARAGAARAAT
GATGTTTTTGTCATAAGTGGTGCTGTGCTCCTAGGGAGCTTGCTGGGTGGGAAGAGAGACAGAAAGGTGGGGAGCAGGGGC
TGGTGGACT TGGGGAGGGAGGAGAAAGCCCATGTGGAAACGTTAGAAT CTGGGGTARTCAGAGGTCTTTGTATTCATTCGT
TTTGTAAATTTCTCAAACTCTCATGTTAAATCARAATARAAAGTTAAAAAAAAAAAACTACCAGGACAGACATACACAAAT
ATTATTAACTGAAATAAATGTTCCATCAAAAAGGACTTACCTTAACTACATGAGTTATATTATGATTTCTATTATTATTAT
TATTATTATTTTAATATTAGTATCCATCCAGCACACCACTGGTCTTCAAGTGGAGGTABCTTTGCCCCTCAGGGGACATGT

SEQ ID:82

>T14
ATCAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCGGGGCATGGTGGGCAGAGACACAGAGGCCAAGGCCCTGCT
TCGGGGACGGTGGGCCTGGGATGAGCATGGCCTTGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGARGGAGGGGTCAGGAGGGGCTG
CTGCAGCTGGGGAGGAGGGCGATGGCACTGTGGCANGAAGTGAANTAGTGTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCT
TGGGGTATGGACCCGGGGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGAAGGTATGGTGAGGACCTCAAAAGGACAGCCACTGGAGAGCTCC
AGGCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGGGCCATCCTGTCTCTTTTCTGGGTCTGTGTGCTCTGGGCCTGGGCCCTTCCTCTG
CTCCCCCGGGCTTGGAGAGGGCTGGCCTTGCCTCGTGCARAGGACCACTCTAGACTGGTACCAAGTCTGGCCCATGGCCTC
CTGTGGGTGCAGGCCTGTGCGGGTGACCTGAGAGCCAGGGCTGGCAGGTCAGAGTCAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCC
TGTGCAGGATCTGCCTAATCATGGTGAGGCTGGAGGAATCCARAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTCTTTATTCATGT
GTGCCCATCCCARCAAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGGGAGAAGGCACTGATGGGCTGTGTTCCATTTAGGAAG
GATGGACGGTTGTGAGACGGGTAAGTCAGRACGGGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCGTGGTGGGTTGGCACCATCT
GGGCCTGGAGAGCTGCTCAGGAGGCTCTCTAGGGCTGGGTGACCAGGNCTGGGGTACAGTAGCCATGGGAGCAGGTGCTTA
CCTGGGGCTGTCCCTGAGCAGGGGCTGCATTGGGTGCTCT GTGAGCACACACTTCTCTATTCACCTGAGT CCCNCTGAGTG
ATGAGNACACCCTTGTTTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTARGTGGCTTGCCTGAGCCACACAGCAGATGGATGG
TGTAGCTGGGACCTGAGGGCAGGCAGTCCCAGCCCGAGGACTTCCCAAGGTTGTGGCAAACTCTGACAGCATGACCCCAGG
GRACACCCATCTCAGCTCTGGT CAGACACTGCGGAGTTGTGTTGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCAC
CCTTATCCTCTCCCARAGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGAAG
GARCATGGGTTCAGGACCCAGATGGACT TGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGA
AGTTGGGACAGTCACACCAACTCAATACTGCTGGGCCCGTCACACGGTGGGCAGGCARCGGATGGCAGTCACTGGCTGTGG
GTCTGCAGAGGTGGGATCCAAGCT

SEQ ID:83

>T17 )
GGCGCCACTACGGGAT TARGCCTGAARCCCEAGCGGCCCCGGCCCCCGCCACEGCCGCCTCCACCACCTCCTCCTCCTCCA
CTTCCTTATCCTCCTCCTCCAAACGGACTGAGTGCTCCGTGGCCCGGGAGTCCCAGGGGAGCAGCGGCCCCGAGTTCTCGT
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GCAACTCGTTCCTGCAGGAGAAGGCGGCAGCGGCGACGGGGGGAACCGGGCCTGGGGCAGGGATCGGGGCCGCGACTGGGA
CGGGCGGCTCGTCGGAGCCCTCAGCTTGCAGCGACCACCCGATCCCAGGCT GTTCGCTGARGGAGGAGGAGAAGCAGCATT
CGCAGCCGCAGCAGCAGCARCTTGACCCAAGTAAGTGCAAAAGARATTGCCCCCTGATT TATTGCTGAAACCTGTAAGGCT
CGAATGTGCARAACTGATAGTTTTACTAACCTATAARAAACGTCTAGACGCCTACCCAAGCCTAGGCGAACAACATGCATCC
ATAARRRGAGCTTCCCATAACCACCTACCCTGGGCGCTCAGTTAGTACGGTARACAGAGCGCGAGCATTAAGGCTTTTTAT
GATAATTCCCCACAAGT TGTGAARARAGCGACCATCCTTGGTGARATTAAT TTAACGACCTCTCTTCCCCACCCTGTGGTCTC
TCCCTGCCTCCCCTCCTCTCCTCTCTCCCCGTCTCCARACCTCCCTCTTTGTAGACAACCCCGCCGCGAARCTGGATCCACG
CTCGCTCCACCCGGRAARRAGCGCTGTCCCTACACCAAATACCAGACGCTTGAGCTGGAGARAGARTTCCTCTTCAACATGT
ACCTCACCCGGGACCGGCGCTACGAGGTGGCCAGGATTCTCAACCTAACAGAGAGACAGGTCARAATCTGGTTTCAGAACC
GTAGGATGARAATGARARAGATGAGCAAGGAGARATGCCCCARAGGAGACTGACCCGGCGCGGTGCTGGCGGGAGCGCTCA
AGGGCAGCGGATTTGTTGTTGTTGCTGITTTCCTTTGTGGGTGTTTGGTGCTTGATTTCCAGARACTCTCCAGCGACTTGG
ACTTCTTCTTCTTTTTTTTTTTCTTTTTAGATAGAAGTGACTGTGTGGTTGGTCTCTGAGGTATTTGGGGGACTCTGTATT
TGCTCGTTTACGTGTTGGARARACCAAGTGGCTTTGGGGTTTCGCCCTATCCCACTCCCTCTCTTTCCTGCTCCATTGGTT
CCTTAAGAAATGCTATATTTTGTGAGTGCAAGCTGGCTTGGGGAGCCCTCTCTTGTGTARATGTCCCCCATGTTTCT GARA
AGTGCTGTAGTTTAGTCCCCTCACCCCCAGCACTGCCCARACAGGGGCCARGTGCGCCCCARTTCCAAGAATGAAGGCAGA
GCGACRACAGTGCGGACACCCCGGCTGCTAGCCCACGGTGAAGCCCGGCGGGGTTGCCCACCAGTTGCGAAAGCCCCCTTT
CCTCAGGGAGCACGCGGGACCTCGGTGGAGATCTCCAGT GAGGCTTAGAGGAGCCCAGGGCCTCGGGCGGGTTGGGGTTTG
TCCTCAGTGCATTGGACGCGCTGCTCTCTCCCCTGAAGGCTGGGCTCGCGTGGGCGGCCGCGGGTGGTGGCCCTCCCGGTT
CCTGCCCGAGGACCAGTTGTARATGTTACTGCTTCCTACTAATAAATGCTGACCTGATCA

SEQ ID:84

>T18
GATCATCTACTAGGTTGARAGGAGAGAATATGACTTCCAGARCAGCACTGATGCTTAAARAGGATGCCTCTGGAAGARAAG
GAGGAAGAGGAGCAAGTGATGGGAGAATACAGTGGGACT TTGGGCACCATAGGGTCATCCTGAGTTTTTCACCARAATCAG
GAACAGCGGCAAAACTGGTTTCACTGAAGAAGACACACGT TTGGAGACATGTGTAGTCT CCAAGGATTCTCACTTAARCAAA
GCCTATTTCTGTTGTTARARACCCCTGCATAATGCACCCACACACAAARCACAAGGCTTGGTCTGTGTTCCTGGCCACCTAA
AGAAACTGATTCCCAGTAAGTTTAAACCTGAATGAAATGTTTCTGCARATTCAGCCTCAAAATTCCTCCTCTACCTGGCAT
CCCTGGCTTGTAAACTATGTGTCTCATTAGTTCATARACAAAGCAGCCCTGACTTTGCCTTGTACTCAACCACAGCCCTAG
GAGCCAGTAGAATTTGTCCAGAGGTGCTGGGCTTTGGAGCCCAAGTGGACABAGTCAGACCCCCTTTCCTCAGGGCARAGC
CCTCCCACAGGGCTGGGACCCCAAAGGCTATGCTGGAAGCAGGTTCAGCAGCAGGATATCAAGGGGCARAGCTCCTAATTC
AAAATCTTCCTGGCTTCTGAACARACCATTAGGATGGACAGAGAARRCTTTTGCCCTGCTCTGAGAGGGTCCCACAGGGCTT
TTGGAAGCAGAGCCACCATTGAGARATCCCTTTCAACCTGAGTAGTAATTCAGATTTTTCTCCCACTCCTGCACAACTTAA
TTTGCTGAATGGAAAATTCAGCCAGAAGTGATGGGCTGCTTGAAATCAACARARACTTGACACATTCTTCCCATTTTCATTT
TACTTTATTGTTAAACACATAATTGATC

SEQ TID:85

>STAR Al
GATCAATAGAAGAATGGAGTTTGTGTTTGCTAGCCATAGTTTTGACGTGTGGGAGAGTTGGAGTCTAGAAGGTTCTCTGGA
CGAATGTCGGCTTGTTAACTGCAGGAATTCCTCTGTAAGTCTCTGTCCTTACAGAARATGGCCCGARATTGARAARACCCTA
CTTCTTGGAAAACAGAAATAATTTGTGTAATGAATGT TGCAGGCGGTGTTGGACGTTCGTGTGGAGATATTGGCAATGGTA
GGAGACGATGGTATCACACGT TGGATCGATTARAAAGAAAAACAGAGT CTCTCCATTTGTGAGTTTCTCTCTTTTAATTAC
TTTTGTTACTTTAACATCCTTAGGATTCACAGACGARARACAGAGACACCCAATTTTTGTGTTTCGAGACTGTGTCGTGTG
TTGTGTAGTTGGTATCAACCAACTTATATCTGTAATCATTGTTTCTTTTTATTTATTCTCGGTTTGCAGRRACATCCGATG
AGCTTGTCTTAGAGGGACGTTTGTTGTTGTTTTCTGGGT CTGGTCGTGATGARCTCGARAGCATTGTGTGTTTGGTTAGTA
GTTTGAARATAGGTGTGTGTATTGTATTTGTATATGCTGCGTTTGTGTTTTAGAGATCATCGTACATARAACACATCATCGT
ACATAACTAAAATTTGAGCTAAACTACAAAAGAAAGTAACCTTCATTTTTAGTCGAACCAGGCCCCAGCTAGGCAGCTATC
TCGTAAATAAGATTGCTGGCTTACGATCGTATTCCACGTGGCAATTTATGTGCCGTGGATT TAAATTTGTACGTGGCATGA
GTGTTAGGAGRATGTCCACATGGCTTGTAGTTGTTAGTCCCACGCTCTGARACCAGAGCAACCGGCTCCTTACACGTGTTCG
GCTTAAATCCATTTTTCGAATGAGATTACACTTCTARCCTTGTCTCCCTCTCCCGCTTATACCACCACCACTCTCACACAR
GTCTCTCAAGTCACAAACTCTGTTTCAAACCAARAGGGAACTTTGTGTGTGT TGTCGAGTTTTATGGTGACTGTAAACCCT
AGCCARGCTCATTGTTTGCCTATGARAATGAGTCTACCGGGTTTCAATACTCTTCCCCACACGGCAACAACGATACCGGTT
TCCATACGGAGCAATAGGACGATGTCGTTTTTTGAGGATC

SEQ ID:86

>STAR A2
GATCAAAATTTTGGTTTCTTCGCTTTGATTTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCCTCAAGTTCCTTAGAATATCTTTCTC
ATCCATTTTTTTTGGTTCTTGTTTTGTTAAGTGAACATTTTAGTTGATTTTARAGTGCTARACTTARATGCAGCATTTTAC
TAATATAAAATTACGCTCCATTATTGACCTTATATACATAGAACAARATAATGTTATAATCTTCGACTTTTTTCTAACAARA
TATTAACCAATCATGTCACTAAGAAATTARAAAATACTAGTATATAGGAATCTAGTCCATTGTATATATCGTARACATGGA
CACTTCACCAACGAACATGCATGGGGTCTTTTTATAAGGTTCTTTATACCGARACCATTGTTTTGGTTTTTATGATAATTG
AGTTAGTTTTGTGGCTTTTCCGTTCAACTAAAAGTCTCATTATGTCAACTGCTATTAAACCGGCGCACATGGCATGTTTTA
TGAAATTAAGGTCAATTGGACTCCAACT TTTCAATTATTAAAARARAAGRAARATGATTGTTGTATGCCTTGGCGAAGRAG
AAAAGCCGCTAGCTTTATTCATTATCAAACGAAACAAAAACAACAACACATCACTAAGARATCTTARACTCTTAACCTTACA
TCAAAGTAACTTTTATTACATTGCATACARGAARAGAACAAACCAGCATTATTAGGTTTGAGATTAAACCTGTTCCCACAC
ATATACATAGAGATATGAACTCTACAATTTCAAACCAGAGCCTTGAAGTTTCTCCTCAACAATCATGTCGATTTTGTTTTC
CATTTCAGGAGTCATATAACTCTTCCAATCACCAACTTCCCCTTTACGGAAARAACTCTTGAAACTTACTCCTTCCGACAA
GCTTCCTGTTTTGTTGATC
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SEQ ID:87

>STAR A3

GATCATTAATCGCAGATTTTTACARGACAGCAGCTTGGAGAGCAACT TACAAGTGTGTTATAAACTCTGAACTCAACTTGG
BAGATGTTGACGTTCCAAATGAAATTGGAAGACAAACTATCTTCCCACCAAGGACAAGAAGGCCGTCTGGGAGGCCAAAAA
GGCTACGTATCAAATCCATTGGCGAATATCCGGTTCGTATTTGTAGGAGT CCCATTTTTTCGACTTTATCTTTATTCCGTA
TTTAATTTTCAATTTTATGTGGTTTAACAGAAAT CAARGAGCGTGAAGGTGAAGATTAACAGGTCTGGCAGATGCARAARG
ACTGGACACAACAGGACAAGCTGTAGTAATCCAATCTGAAGATGTTTTARAATCGGCTATATTGATAGAACGATGACCATT
TTATTATTGTTTTTGTGTTTGGAAATGGTTATTTTTGGATAAAATATGTTGCATTCTATTTTATAATTTTAGTTTCGACTT
ATTACATATAAATCTAGTARGGTARTATATTAGCARATTACAGATAATGATGARAAARCATGGACAGGTATAGGTGGATARG
ATATAAATAAGGTAGGACTGAATTGTTACCCGTTAATAATGAAAGAATATACGAAATACTARACATTARATAAGGAAGTTA
CTAATTATTGGACAACARAAAGTTTAATTCCTTTARARAGAAATTGGAATACAGACAGTTTCATTGACCTAATTAAGTACT
TCTTTGAAAAARAATCARRCTAGGAGAATAGARGTTGTAAATARTTGAAGGGARACGTCGATTCGGTGARRAGGTTTTTTAA
TTAGTATTTAAAGGGAAATATCTTCTCTTATACAGAATATCTTGCCCCAGAACAAATCGCCTCAAATACTARAAGTGTGTA
CATCTTCTCTTGATC

SEQ ID:88

>STAR A4
GATCARATTCATATGCTTATTTGTGATTATACTTTGCTTTGATTCAGGAAATCARAGAAGATAGCTCCACCTTACAGGGTG
ATACTACACAATGACAACTTCAACARGAGGGARATATGTGGTTCAGGTGTTGATGARGGTAATACCCGGCATGACTGTAGAC
AACGCGGTTAACATTATGCAAGAAGCTCATATCAACGGTTTGGCAGTTGTGATTGTTTGTGCTCAGGCTGATGCAGAGCAA
CACTGTATGCAGCTGCGCGGTAACGGCCTTCTCAGTTCTGTTGAACCTGATGGTGGAGGCTGCTGARACTAATTARACTCA
GTATAGATTTTCCCACCTTCCAGGACTCTCTATTTAGTCAAAAARCATTTGTTGTTTTAATGTATATAATATCAGARATTTG
GTACAAGACTGTTACTATATGCAATGAACCTTGCCCCTACATAGATCTGTTGTGAGTTTTAAGTGTTTTCATTTGGAACTT
CAGAATGCAAATAAACAAAACTTTATTGAAGT CAAATGGTGTTACAGATGAATCTTTCTGATTCTGTAATCACTAATGTAA
ATGTATCTAAGCAATTGTAAGGGAGTGACGTGTTTCGGTTTCATCTCGCCCAAABAAGCATTCAAACCCAARGAAACCTGCA
GTTTCAAGACATTGATGGGATACCATATAGATGTATCAAGCATCAACCGGAGTAAGAAGCGACTGAATGCCGAAGATAATG
AAAAGCATTCCACCGGAAAGAGCCACCTGCAACAACATAAGAGCTATTTGATC

SEQ ID:89

>STAR AS

GATCCTGTAAAACATAAAGT TAGAGATAATTGTCCGATTTGT TTGCCCTTTTAATTTGGAGAGATATGAACCAAAAACATA
TTTCGGAATGGGTCCCTTTTTCATCGTGTGTAARCAGTTTTACCAAACAGTAATACTTTGTGAAAGTTTTGATTAATTAATG
CAAAAAGATTAGAAAARAGCGARACTAATTTTTGGATTACACTAGAAARAGGTTARAATCAATAACCARAAAAAGARAAAG
GTTAAAGTTACARAACACACCGGTTTATAGAGTGAAATGATTATTGTTCTGT TGAATTGACGTGCCAGCTTAGCATCACCT
TACTATTATCAGTCACCTATATATCACAATTCACAGGCTTCTTGCTTTCTCTCATTGGCTCGTCTTCTTCCCTTTCTTCTC
CAATCACCTTAGCTTGCTGATCAGGTAAACTAGATTGGTGTTTCGTGTTGTTTTCTTCTCAACTTAGGTGTTTGATTTGAG
AAGTTTTTCTATGTATGTTGGCATGTTGCGTTCGTAGCATTGCATATCAACGGATAGGTTTGAATAGGTAGAATTAATTTG
ATTGATATATGAAAGAATGTTTGTATATATACTCTAGGT CTAGGTTATTGAATATTGAGAAATTTATTTTGTTAGGTTTAG
ATGAATTATTCTTCGATGAGTGGTTCAAAGTTCAATTGGCAAGTCTTTTCAATGATTGTAGTATTTTGGTGATGATAAGTA
AGTTGTTAATGACTCTCAAGTCTGAATTCATGITTTGGTTTTGTTTCCTTGTARARATGTGAACGTTTTTCTTACAGAAGC
TTTCACAAACARAAGTATGGTTAATTGAGTGACTAATCCACTAATTCTCTTTTGTTGTTTTATATCGTTTATTAGGTAATGT
TTTTTTTTTTTGGGTGTGTARAATAT GATACTGACTCAAGATT TTATCATATTTCTGAAT CCATAAGCTARAGTACATTTG
AGAGAAGCAAGAGAGATAGAATGGGGCGTGGAGTTAGTGCAGGTGGAGGACARAGT TCTTTGGGATATCTTTTTGGGAGCG
GAGAGGCTCCARAAGCTAGCAGCCGTTAACARAACTCCAGCTGAAACTGAGT CTTCTGCTCATGCTCCACCTACTCAAGCTG
CTGCTGCAAACGCTGTTGATAGCATCAAACAAGTTCCTGCTGGTCTCAATAGCAACTCTGCAAACRATTACATGCGTGCAG
AAGGACAARACACAGGCAATTTCATCACGGTATGTCTTTAATTCTTTCGCTGAATCGAGTCCTGTGTGCTGGTTATCGGAT
AGCAAAAACATCTGTATCTTTACTTTTCTTAGATTAGTTGTCTGARRAT GAAAGARAGATC

SEQ ID:90

>STAR A6

GATCGACTGGTACAATGCTAGAAGCCCTAGAGGT TGTAGGTGATAGCCACGATACATCCTTAGGTGATGTAAGTCAACTGA
ATATAARATGGCCATTTACGTAGACTTCATGTCCTAGATGATCCCTCCTATTATAACGTGAATCTCGGTTTCTTGGTGTGGA
AARACGAAATGATTGATATGTTTTTGT CAGGGAT TTGAGGTGGTGARCAGTCGTTATATGACTAGTTATGATGATGAAGATA
CACCGCCAGGAAGTGGATTCAGGACAAAACTAAGAGAGTTCCATAAGAGGTARATGACGCATTAACTCATGCCTCTCAACA
TTTTGTCGGCATTCAAACAGATGCATTCAAGTCTCTTTTAATARACACAAGAATCCCATTTGTTTATTGTTTTGTTTGTAT
GCAGTGCGGCATCATTCACAGAACTAGATAGGAATTACCTAACACCGTTCTTCACAAGTAACARCGGAGATTATGATGATG
AGGGTAACATGGAGCAACACCATGGTAACAACATAATTCTCTGATCTCTTGTTTCACTATTATTTTTGTTGTTATTCCGCA
CCCARAACCATGAAATT TACRAATTGGGGTTATT GCAGARGAACGAATCCCATTTACTAGAAGAGGAAATCTAAATAACCGC
GGCTAAGTTTCCGAGATGAGAAATCTAATAGTGTTTTTTCAGCGGCATATATATGTACATAAARCABRACTGGATGTATGGG
AGGAGGTAGTGACARAGGATTTGTTCTAAGCTAGGTTTCTCTATAATATGGTACTGTGTTGTTGGTGTAAACCTGAATGGA
TATTGTTAGGTTGAARACTAATTACATTCACACAAAGAAAGARAAARARNCT TGAAGARGGCCATGGCTGGTTTATACTGAACC
ACGAATTTTGTTAGTTTTARACTCTTAGGGARRATGCTATAATGCCTTTTTTGTCTTGTAGTCGTGTTTGGTTTGAATTAA
ARAAAAAATAGAGAACGTCACGGCACGCCARAAGTGTGGACCTTGTTTATTCGCCGGAAGTAAGTAACCAARAACGCTTCT
AATCTTTCGTTTACRACAAATATCT CTCTCTCTCTCGCTCTCTCTCGCTCTCTCTTTCTTCTTCTTCATCTTCTTTCATGG
CTGTTACTGGCTGGGCAATCACAATCTGAATTCTTTCTTCCTCCTTGTCTCTCTGATTTTCGCCGAGTTTTGGGGGCTCTT
GTTGTTACACGATGAGTCTGGTGGTTGGTCAGT CTCTGGGTTTAACTCTAGTCGGTGATGGTCTTTCGTTACGCAATTCCA
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ABATAAATGTCGGAAAATCAAAGTTTTTCTCGGTARATCGGAGGAGATTGGCGCGTGCGGCCCTGGTACARGCTAGGCCTA
AGGAAGACGGAGCGGCGGCAAGTCCTTCCCCATCGTCGAGACCGGCGTCAGT TGTGCAGTACCGACGAGCTGATC

SEQ Ib:91

>STAR A7
GATCTATCTTATATTGTTAGTTCATGTTTGTTTTTARAGACTGTTTTTATGTTTCAATGGTATATTACTGACTGGGGCAGT
AATATTGTTGAAGTCTGTAGATTATGGTCGCATGGCTGAAATACTGGTGCAGAGGGCTGCTTCTCCTGATGAATTCACTCG
ATTAACAGCCATCACGTGGGTAAGCAGAATAAACCATGCTTCTGCTTGGCGTCTTCCAGTTATATAGATTGGTACTATTTT
GACTTCTCGGGAGATTCATATACTAAGAATATCTGCTTTTTATTARATGTTGTAGATARACGAGTTCGTAARACTTGGGGG
AGACCAGCTCGTGCGTTATTATGCTGACATTCTTGGGGCTATCTTGCCTTGCATATCTGACAAAGAAGAGAAARATCAGGGT
GGTAAGTTTGCTTCTCCTCCTCAGTGATGGARACTGTAGGTTTTGTATGCATCTTTTTACTTTCTTTGTTTTTTGATTTTT
ATTTGCATAAGGTTGCTCGTGARACCAATGAAGAACTTCGTTCAATCCATGTTGARCCCT CAGATGGTTTTGATGTTGGCG
CAATTCTCTCTGTTGCAAGGAGGTTAGTTTTTCTCTATTGTTGTTTTTATATCCGTTTGAARTATTATTAAATCGCGCCTGT
TTATTTGTGAGT TTTTGCATTGAGCAGGCAGCTATCAAGTGAGTTTGAGGCTACTCGGATTGAAGCATTGAATTGGATATC
AACACTTTTAAACBAGCATCGTACTGAGGTGAAGRAACTGGTTTTTGCTTGGGCATCATTCTTTTCTAGTTAGCCTTTTTG
TTTATCGCGTTATAGCTAAATTGGTAATGCTGCAACAGGTCTTGTGCTTCCTGAATGACATATTTGACACCCTTCTAAAAG
CACTATCTGATTCTTCTGATGACGTAAGTTCTATCTCCCTGACTGTTCGTTTGATTGGTTGGTGAACTTTATAATATAAAG
GTTTGGTTTTGTCTAGTAATAAACTTATT TGATATTTGAACTATCTGGACTTGGAAATATACTTTAGGTGGTGCTCTTGGT
TCTGGAGGTTCATGCTGGTGTAGCARARGATC

SEQ ID:92

>STAR A8

GATCATCTTTTTCTAGGTAGGGARTTGCTTATCTCGGTAAGCTARGAATGT TAGAAACAAAGAACTAGGACAGAACGGGAA
ATGGAGAAGGAGGTTAGAATCAAAGAACAGTARATGGAGAAGGAGGTTAATGTGTATTTCATTCTATCTACATTT TAACTA
ATTGAGTGTATCCAGTCTTATCCATTAATGTAATTACAAGAAGAATAGTACCAAGCATGTAGGTTATAGTTTTCACTTTAC
TGGGTGAAGGTTTCTGTAGTTCAAGTGGGTCARRAGTGGTTTGCGGARACATATCTCTAATAATTTGATTGAGAGGCTCCT
CGCACTCACATGGACTTAAACTTTTGTGTATTATACAAACATGATTCACATACACATCTCGTGTATATTGCAATACATTTG
GTAAATTATCTGAAAATAATAATGAAGGTTTCTTCAAAAGAGGTCCAGGAGCTATTTCCATTAACACTGTTATACTGAACA
GTATACAAAAGAAGACTGCAGTGCGAGAATTTATGGAGGATGATAATGCATTTGAGATATTCTTCTGAACACTTTCATATC
TTTTATGTAAAACATTTTTGATGAGAAAATCACCAGTAGTATCCAAACACTTTAATCCAGATGATGGGAARATGCTTTGTT
TAAACCTACTACGAAGTATGCTTAATACTTCATTATTACCAGTTGATC

SEQ ID:93

>STBR AS .
GATCTGGTTTCGGTAATTGTTGTTTCCGGGAATTGAGTATAGARACACAAATACATATTTAACCCTGATGARAGAGGGTGT
AAACTTGTGCAGATAGATGCGARAAACAACGCACGACAAACTTGTGAAGTTGGTGCTCGATGATARAGTTAGACGARATGTT
GTATCTCTTATTGTTTTGCGACAARATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATGCT TARGGGAAGATGAAAAGTTCAGTCAATT
TACATGTCACCACTGAGTTATACGTTCCAGGAAAGACGAAAGGTTCGATAGAATTACATTACGGT TGAGTTATATGCTTAA
GGGAGAACGAAACGTTCAGTCAATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATGTTCCAGGGARGACGAAAGGTTCGGTAAAATTA
CATTACGGATGAGTTATATGTTTAAGGGAAGACATCTATAAATTTACATGTCACGGCTGAGT TATATGTTCARGGGCAAAC
GAAAGATGAGTGTAAATTATATGTTACGGCTGAGTTATATGCTTCAAGGAAGACGARAGGTTCGGTARATTACATGTCACG
GCTGAGTTATCATTCAGGGAAGACGARAGGTTGTGTARAT TATATGTTACGGCTGAGGTACATCACGTTAAGGCTGAGTTA
TAATACAGATCGGAAAACAACATTTTTCTGGGGAAGACAATATGAAATTTAT TGGCCAAAGAACAACAATCAAATTAAGAA
ACGTAAGAATATGTTTGAGGGATACATAGGAGGAAGACGARACTATATGAATCAABRACATTGATAGAARGTAGARATATCTC
TAAATAGAT CGATTGAGAGGAAAACTARACGAGAGACATATAAAATCAAARGTAAAAGAGTAGTTATTCTTGATTCAACTCA
AACCTGTAACAARATCATATAAAATTCTATAGATC

SEQ ID:94

>STAR AlQ

GATCTGAATGAGATGTGTTGGCGAACGCATATAGTTTTTGTTTCTTGCTGTTCATAACTTTGCTTATGGAATTTTATTTAT
GTCTTTCTCTATACCTCTTTGGACCAGTGTTCCATTTGCAATAGAGAGT CACTCGTGAAARRAAACAAATAATGTGTGTGTA
TCAATTATTCCCTCTCGGCCTTATATTT TGTCTTCTTTTTGCTAATTATATACTATTGATTTAGATATTTACTTATATTCA
TGACGTCTTCTTCTTATATTCTTATTTAATTTGAAGTTAGAARATTAACGTTACAACTTACAACTATTAAATTATT GTTAA
TTGGTTTTATAATAAGTATCGCTCTTGTCTCCATTCACTTGTCTTTTATTGTCCCCAGTACCAAACTACCARATACAATTC
ATATTCACTAATTAATTAGTTTGATGE¢ARAGGATGATGCAATGTTAAGAARAT TGAAACTCTACCACATTCTAAAATGARG
CARCTCTACCATATTTAAT TTCTTTAGACT TGGAATAGTCACAATATGAATGCTTAGGTAGTTACGGTTAGTTAGGAGTAT
CACACAGAATTGAAAATACCAAACCACAATTTTAATCAGGTGATTCGGTACTAATTTTTATTAATGAATAAAAACATAACC
GAACCAACTCAAAGCAGATATTAACCTGAAAATGAACTCACCAAAACAATAATAGARAGACTCAAARTCGAGCCGGAAACCA
GATTGAGCAACGAACTCATGGGAATATCATATCTATTTATGTCCAGACTAT TAATATACATACCTATGACAARATACTATG
CATGCAATGCAAGACTGAAGTAACCA?ATTTTTTTGGGTAAACCATTGATAAGCTAAACTTGAATATCCATAGTACTTCAT
CGTACTATGTATCARTAGTATAGTAARGTTTGACACAATTACATTCAGTTTGATTTTTATCATATARACCTCCCAACAATAT
TTAABACCGTATCTATATATAAATTTATTTGATTAAATCAGCCTAGAAGTTTATAGT TCAGTGCAGATARATTCAAATTTT
GATATATATCTTAATTGAATTAACCGT CTTTTGGTTAAATTATTGTTACAAGCTTACAAAATCCACTATACACCAAGTTGG
ACTTAGATATCATATATGAGATTAACAGCCGATTACACTTGTACATTGACCTGACCTATACAAACGACTACAACTTTATGT
ATATATATTTCTCTATTTTTGGAAACTCGTTTGATTTGTTTTCACATGTCGTGARRTTTACAGCTTTGTTTCCTACTCTCA
AAPATAGAGCATAGAGCTGGCTGATCACACTTCAAATTAARACCARCAACGTATATARACTATAACCCATGTGAACACAAR
AATTTAGACCTTTTTTCAAAACCATTCCAATTTCTAACAAAAACAARATTAGAAATCCTARAATCTGCAAGGTGTATGGAA
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GGCARARAAGGCTAACAGGAT TARAAACAGTTTACATTAGTTATTCTCTTTAAARATAGAAAGAAGATTTTCGATARAAACG
TCGTCGTATCTTCGTCGACGT CTCCGTCTTTAATGGGGGAGCARAGGGCAAGCGGTGCTTCCTCCTCCACCGACTCATATT
CAACTCCTTCGCCGTCTGCGTCACCGTCTCCATCTCCGGCTCCACGTCAACATGTCACGTTACTCGAACCATCTCATCAAC
ACAAGAAGAARAGCAAARAAGTCTTCCGAGTTTTTCGTTCGGTTTTCCGATC

SEQ ID:95

>STAR All

GATCTCACTCAAGCTCATGCT CACGTTCAAGGACTTTCCAACCGCAAGGTTATCTTCAACTTGTACTCATTAAGGCCTCTC
AATATTCATGTGTTATGTTCATGTAGATGTCCGGTCCAGTTCAACAACTGTTTCATTGCTTTAGTTGTCACGAGRAATATT
TGTATATATTATTATGGTGT GCARAACATAGTAAAATGTTGT TCAATTGGCAGATGATGATGATGAARAATGGARAGTGAAT
GGGTTGGAGCAAATGGAGAAGCAGAGAAGGCAAAGACGAAGGGTTTAGGACTACATGAAGAGT TAAGGACTGTTCCTTCGG
GACCTGACCCGTTGCACCATCATGTGAACCCACCAAGACAGCCAAGARACAACTTTCAGCTCCCTTGACCTAATCTCTTGT
TGCTTTAAATTATTTCATATTGTARATTACTTTCTGCTTTATCGGTTTTACCATTTCGGGAGT CTTTTTTGTGTGCAATCT
GTTTCGTTTGGTAARGCTTGTAGTTTCATGAAAGTGAATGTAAGATATGCATTACGTTTGTTGCTGAAGTGAARTGTAAGATA
CGCACTATTATATCTCATGATTTTCTAAGAAAACCCTCTTAAAACGAAGATGTCTATAGCATTACGTTTCTATTTCCATAT
AATACGTTAAAATTTATGGT TTTTACGTATAAAATGCAAAATAAAGACACAAGTATATCTCCAAAGCAATGTACCGTTGGG
AAAATTTATTAGTACGTTTTCAATTGTCAATGCAAATAATTAATGGATGTGATAGTCACAATTAAACATACAATAATAAAA
ATGATGATGATGATTCGATGATGTGGTGGGAAGGATAAATTARACCGACTTTGGGGCAGTGACAGGCAGTGTCAGTGTCAA
AGACAACCATTTGTAGTCACTATTTCTATCGAAGGTTGCARATTGAATGGTGGAGGAGTATCAARACGACACACATACTTG
AARAAGATATTTTAATAATATAARAAAATTGGCTGATGGCGTAATAACAAACCTAGAGCTAATTATTATCCTTAATGATACCA
AATCTATATGATACGATATTTGTTTTAAAAAGAGTAAAGACTGACACTTGAGATGTGACACTGGCGATTTCGCTCACGTCA
CCACTTTTCCCACCTCRAATAACGCTTACGGCTTTATCCATTAATTCTAAGTATARTTTTAAGTGTATTTTTTCTTGCCARA
ATTCAAATATATCTTACTRAAATGGATGAACATTATARAATTGTTATCAAAACCATTAARTGTTCTTATAATTTCTTTCGTT
CCTCCAATGTCATCCCAAGACTTTTTGACCTAATATATGATATATCTAACTTGCTTTGGAATCGTATGACATATATCTTCA
AATACATATTTCGTATTTTTTTTTCACGAARACTAATTTAGARAGTAGAARACCAGCTATTT TARAGAAAATAAAGTGTGT
TTATATATATTCTARAACAATGCTATAAGAACATAAGACCAAGATATATACAATGTTATTTTATATTTATTATTAAGCATT
AACATTGAAATTAARAATATTAAACATGTATACCAARGTARTCAACATTGTAGTTATTACTACTCTCTCTGTTCATTTTTG
TTTGATTGTTTAGAAAAAACACACATATTAAGAARACATATTARATATTGATTATAARTGTATTATTTTTAATGTTTTACA
GTTTTCTATAACTTTAAACCAATGATAATTAACTATTTTTTTARARAAATTACCATTCACCTATACTAACCAATAAAGATTA
CATAGARAACTAAARAAATTAATCTTTTAARAACAAATTTTTTTTCTAAACAATCAAACAAARAGGAACAGAGGGGGAATA
TTATTTTAATTTAATTTAGAT TACCATTGTAGTTAGTAATTGATC

SEQ ID:96

>STAR Al2

GATCTATTGCTGTTTATGGCAGGCTGTCATTTCAGAAARGRAATGGTGGT TTGGGATGTAATGTTGGTGAAGATGGTGGTCT
TGCTCCAGATATCTCGAGGTACATATATTTTTCCTCTCTGATGCTAATCTGCTTGCATCTGTAGATTGTCGARACTGAGRAA
AACCATGTTATGGTTTGATGGCTTAGTGCCTAATATGTGTAATTGCAACTGTATGCAGCCTCAAGGAAGGTTTGGAGCTTG
TAAAAGRAGCTATCAACCGAACAGGGTACAATGATAAGATAAAGATAGCCATTGATATTGCCGCCACTAATTTTTGTTTAG
GTAATTTTCTGCTTCCTGGCT AACTGATTTTTTGCGGCTTCTTGTAGTCATGGATAGTCTTGGTTTGGTTCTCGGCATTGT
CATTCACAATTGGCTAGTGAGACGAATAAGATGTTARATCATCRAATGTGTAGCCTATCAATATCTTGCTCTTGCAAGTTT
CAACTATGTTATACGTTTTTGTGTATTATTTCTTACCTTGTGGARACTGTTCTTTCCTGAACAGGTACCAAGTATGATTTAG
ATATCAAGTCTCCAAATAARATCTGGGCARAATTTCAARGTCAGCGGAAGATATGATAGATATGTACAAAGAAATTTGTAATG
GTATGTCTGGCTCGTCTGAACARATATTTTTTGTGTCTATCTTAGTACTCTTGCAGTATTGTAACGACCAGATTCTCTGTTT
GGTCTCCTTGTGGGTTTAGATTATCCAATTGTGTCTATAGAAGACCCTTTTGACAAGGAGGACTGGGAACACACCAAGTAT
TTTTCGAGTCTTGGAATATGTCAGGTCCAACTCGGTTCCCCTACTATTAACGGTTCACATAGATTTTGTGTTCTTTCAGAT
CACACTGTCTTCTGATTCTTTTCTCAGAGT CAAATATCTAAAGAGAGAGACCCTTAAATCTTCTTGTACAATCATTTTCCT
TGTCTAAATTCTCAGTGTTAAACTCTTGTAGGTGGTAGGTGACGATTTGTTGATGTCAAATTCAAAACGAGTTGAGCGTGC
CATACAGGAGTCTTCTTGTAATGCTCTTCTTCTCAAGGTATTTCGTCCGTCCTATTTTGTTTATTACTATGTATTACCTGT
GCACATATTGTATGTTTACTGCCTAAGAACGACAAAGACATAATGTGCATACGGTGATACAGGTGAATCAGATTGGTACAG
TAACAGAAGCCATTGAAGTAGTGAAAATGGCAAGGGATGCCCAGTGGGGTGTGGTGACATCTCATAGATGTGGAGAAACAG
AGGACTCTTTCATCTCTGACT TATCTGTGGGTCTCGCARCAGGTGTGATTAAAGCTGGTGCTCCTTGCAGAGGAGAACGTA
CTATGAAGTATARCCAGGTCTGGATC

SEQ ID:97

>STAR Al3

GATCCATTTCATATACATATTACCAATTTTGGCTTTTATAGGT TTGTATCCAGARGGCCTTTTCGTGGCTACGATTARGGA
ARATACGAARACAAAAGTGAATTTTACTACTTTTGTAGCATGGTTTATTCTACTTTATATACCTAAGARATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACTTCGTAGTTGGTACARACTACAAAAGATTGTGTTGTTTTTACATGATACTT TAT
AATATCTATATTAATATATTTAGTCGTGTTTAATCAAAAAAGCACCAGTGGTCTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGGET
ACAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCTGGTGCATTGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCAT TGGTTGGGTCCATTGCATTCT
TCTGAACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTTCTTTTTTTTTCCTCGTCAATTAATTTTTTAAAGTTTTGTC
TGCCTARAAACTTTCTTCTTTTTGATTAATCATATTAAGCATCTCGGCTATARAARCCACGGTCTACTAACTTAACATGCA
TTGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGTTCGAGTTAARAATGAGAAGCTCACGATTGCATAACGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAAARAGTAGCCACTCCAATACARARTGGTCGATGATGGTGAGTGGGTGAGACABACCCACCACCACCTCAA
GAAGATATATTTCTCTGGTTAAGAATTTGAATGGTTGACARAGARACGGTCACTCTATATACTTAGARAATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGT TATAATAATAACCACTGGATTAATGCCCAGTGAAAATAATTGAGTAGCCARAACATGAATA
TAACAATATCCCAATTTACATACAACAACACAAAGGAGGTTTTACACGATTCTATAGTACARACTCATAACAACRARRAAAT
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CACACTTTTGTTTAARCAGT TGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCTTGTCCAGGGTTTTCACACATAACAATCACAGTAAA
TCGTTTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTAACATCTCCGGCTTCCCGACCATCAGCTARGARCCAGAT
GCGATC

SEQ ID:98

>STAR Al4
GATCCAGCAACTAAGTCTTATGCTCARGTGTTTGCTCCCCACCATGGATGGGCTATACGGARAGCTGTTTCTCTTGGGATG
TATGCTCTTCCCACAAGGGCTCACCTACTTAATATGCTCARAGAGGATGGTGAGTTCATCAACTAGTTAATATGCTCAAAG
TGGATGGTGTGTTTGATAAACTAGTAGTTTAAGTAGTCAGATTAGT TTCARGGTCTTCACAGGAT TAGGTAGATATCACGG
CAATATTTGGCCTGTATARGTCCTGGTATCATAAGAGAGAACTCTTTGAGATT CACATTGGTTTTAAGTTCATTTGGCAGT
AGGATATTAGATTTTGAATTTTCCAATACTATCTCTGTTTGAGATTTCATARATCGAGTTTCTTCTTCATTATGTTCGCTG
ACGATATTGTTTTTTTCATTTATTTATGARTGTTGTTACAGAGGCGGCGGCTAAGATACATATGCARAGCTATGTCAATTC
ATCGGCACCATTAATCACGTATCTTGATAATCTATTCCTCTCCAAGCAACTCGGTATTGAT TGGTGAAGAGCCTGARAAAA
AGGCATAACTATTGTTACTCTTTAGACARAATAACCTATGTTCTCACATCAAGCTATGTAATGTCATAACRACAGCGACGA
AATACATTGGAATAAATTGAGTATGTCCTTAATCTGTCGTTTTATCTCTTCTTTTAATAAACACAGTTTATCTCATAGTAA
GCAGAAGAAGCTTTACACGGGTTGTAGGAACGTATTAAACGGTTTGTTTCAATTTCACTCTCTTTGGTTTTGAAATTCTAG
TATAAACCAAAGTAGTTGGTGCTTCAAGTTGTGTTACTTATTCARCAAARAAATATATTATTTTTAATTTTTAATTTTCGT
AGGTAAGATTACATAGTAACAAAATGTTAARATTTAACAATGTAAGAT TACTATGTARATGCATGGGCACCAGTAATCACGT
ATCTTGATGATATATATCCCTAATCCARGCGAGTCGGCATTTATTGGTGAAGAATCT CAAGACTCATAGTCATCGCTAGTT
AACAATCTTTTTCGGACAAAAGCGTCTTCGTTAARAATTCGGCATTATTAACCTTTTTGCCCTTTTARAATCAGAAAATTTC
TGTTTTACTGGTATTTTTCT TTGACGATTCARTTTTTTAGTTGTAT TATATATATGARAGRAGCTTAACTCTCTICTCACAG
CTTGATATGTCAGTATCTAAAACAAGCAATACATAATTTAATTAATTTATCATARAATATTTATGATTAARAAGTAAAGAR
GATAAATATTAAAAAGCTAAATGTCTCTTATAATTTAAAAATARAAATTAARAAGGATTGAAAAGTARAGAAGATAAATAT
AAAGAAACTATTAGTATCTTATAAATAAATAAATARACTAAAAATTGAAATATAATTATTTTAGT TTTGAATTAAGAARAAT
ATTAAATATAAAAAAAATTAAACATAAAGAARCTATATATATCTTGTAATTAAAAAATTAAAAAARAATGAAAAATGAGAA
AAAARATATAAACTCTTCATCATATAATTAATGAAATTTARAAACTTATTGCTTTTAATTTTTTGTACAATAATTAAGGAA
ATTTAGARATTAATTATTAATT TTAGAAGAAAAATGTTARAATAGTTTAATAGTTTTGATTCACTARATACATGTGTACAT
ATATGATGGTATGAGGATCAAGAAAGTGCCGTAARATGTAARARACTTCCAATGTTCCTTAGTGARAAATGTTAACTTTTCTG
TTGACAAGACGTGTATATAAACATCACCTATACCGGAGAAGAAGAAGACACAAAACAAAGTTAAAAAGAAGARATTTTTGG
TGCAGTGAATTCGAAGAGCAATATGAAGAATATTGGTTACATTATTATAGCCACCTTGCTTGTTGGTCTCCTCCTCATCAT
GGCTCTAGTGGCGAGTTTCTATTGGGCCAAACGACATGTCARATGTTGTGGCGGAGAGGGACTGTCGTCARAGGATGTGTT
CAATTTACTTATACAATTGGTTGCTTTTATTCTGCTTTGTGGTTTATTTGCTTATTTGGTATTTTTGGTTTAGATTAGTAA
CCTAAAGCCATAGCAGATC

SEQ ID:98

>STAR Al5

GATCAGCAATTACAGTTGGATGGARAAAGAGAGACGAGRATGTATCTGCTGCTGGTGACT TTAAGGTAGGCTGAGTACCAA
ATTGCATTCTGACTGTTCTTACCTCGACCACCTTTCTTACTTTCCCTAGCTCTAATCTTGCTATTACTAGATTGAATCTGG
TGGACTCGGAGCATCAGCTCGTTATACTCGTAAACTTTCAT CCAAATCTCATGGTCGCATTGTGGGTAGARTCGGAAGGTA
TGTTTTATTGACAATCCCGAGCAACCTAATGTATGATGTGCGAGAGGATAGAAATCATTTTTTAAGTTGTCTTTACATGTG
TGGCGCAATCATTGTTCTCATTTTACTTTGGAATTTTTTTTTTAACTTATTCAGCAATGCT CTTGAGATTGAGCTCGGTGG
TGGAAGGCAAATTTCTGAGTTCAGTACAGTAAGAATGATGTATACAGTAGGACT CAAGGTAAACTACTCTTTAAAACTTTC
GGAGCCATCTTAGCCATTATGCAATCTGCTTATTTCCGGTACTCTTATACT T TGTTTGTAGGGTATTTTCTGGAAAGTAGA
GCTACACCGTGGTAGCCAAAAGCTGATTGTTCCCGTGAGTGTTACTTTCTTCCTTTCTTTTCTTGTGGTGTCATGTCTGCT
GTCTTCGGATAAGAACCGAACAGATTGTGTCTTAATCTGTGGAGTAGAATATATTAAAARAGCATARACCAATAGAACCAA
AGACCAATCCTAAAAGCCTAGGGATGGATTCTAGAGCATTATCCTTGACTCTCTGAAACCTTTACCCAACTCAATTATGGA
CARAGACARACATCCGTATTACTCTGGGGAAGTCTTTCACTTTTGACACCTTCATGATGATTATCTTTGAAACGTGCAGAT
TCTACTCTCCGCACATTTAGCTCCAGTATTTGCAACTGGAGCATTCATTGTTCCAACATCTCTTTACTTTTTGT TARAGGT
GAGTGATTGGACCCTCTAAATATAATCTACTTTTGGTCTATTGTTATAAGCTGTTTACCTTATTAAACATTTTCACTGTTC
CRCGCAGARATTTGTGGTGAAGCCATATTTGCTTARARGAGARAAACARAAGGCCTTGGAGAATATGGAGARRACTTGGGG
CCAGGTGATTGTTACTTCCGAGT TTGGTAGCCAAGCGAGATTCCTTGTAATTGTAGATGATC

SEQ ID:100

>STAR Al6
GATCGCTTTCAGTCTATCATGTTTTGAGCCTTATTTTGGGAGCGATGTATTAATATTTTGCCTGTTCTTTATTTTTTGTGT
TGCAGACATACAATGAAGTGCAGCGGTGTTTTCTGACTGTTGGCTTGGTTTACCCTGAGGATTTGTTTACATTTCTTCTTA
ACGTAAGGACATCTTTTGTTTTATGATTATGGCTCTAGTTATTCTTTGTATATGTAACGCARARCGGTGGCAARTACCTAGC
ACTCATATTAGACTCAAGAACTATTCCTTGCCACACATCTGTGTGATATTTATATGGGCTTTTTATCTTACATATTTGARA
TCCCTGTCTTCCTTGTATACT TTCACCAGAAATGCAAGTTGARAGAAGACCCT TTGACGTTTGGTGCTCTTTGCATCTTGA
AACATCTGCTTCCGAGGTGTATTCTTTTATCCTTCATCAGTATAACTTATCAT TCAGAGTTAATTTACCATCCTAACTTAA
TGATGTTGCATTGTGTTCGAAGGTTGTTTGAAGCATGGCACTCARAACGGCCTCTTTTGGTGGATACTGCAAGTTCTTTGT
TAGATGAGCAAAGTTTAGCTGTTCGAAAAGCCCTTTCAGAGGTACTGAGCTGGCGTAGATTTTCTTATTTACTACTABART
ATGCATGCTTTAGCATAGTGCTTCTACTTTAATGACAGTTGATC

SEQ ID:101
>STAR Al7
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GATCACGATAATTTTCCTTAATTATCTAATTCTARGATAGTCTAACCATGAATATTCTTATAATATCTTARCTGTATAGGA
GATTCTATTTTCATCCCTAAATTATATTCGTAATTTTATTCGGATATACTTGCTTTTATT TTCGTCAACAGATATATATAT
ATATATATATATATATTATTTATTTTTAATTTTCATTARAATTAGTGATTTARTTCTCTATTATTTGTGTACTATATAARR
CAAACARATGAATCTTATAATGTTTGCTTTTTCGTCCATAAATATT TCCGGGARAAATCGTTAGATATAAATCGAACCTAG
TGGTGAGTGACTCACACACATGTGACAATTCCCARAATAAGTCCCCCACGTACGCTATGTCTGTTTTAGTGTGCATGTAGT
AACTATTATTTACTGATTTAGAATATAACTAGCATTTGGCCCCTATT TAGGGATAACATTGTTTTAGATTATATCTGTTAC
AACTTTTAACTAAARAATTTTAAAATARAGCAGACAGTATTAATATACAACAAATTTAT TATCATTGATCGAAGARTATACA
AAGATTAAGAAAAAGATATAAAGAAGGTACAACTTTTCTACCCAATGAATCAATTGCGATAGGCAATAACTAACAARATCAA
GAGTTTAGRARTATARGAGAGTATARGTACGARARTTATGCTGGGTATATACATGTCCGCTTATTTCATCATTAGCTCCAA
CCAATTGTAATGTGTTCTTCTTCTCATCATCAGTAATTCAGT TTACAAACATTCGTTGACACCCAAAGCTTGGAAGTCTAA
AAAAAAATGTAAAATGTGCACAAATAAGTAACTACATGACGCAGACGCTGCCTTTGAAARCAATATCAARGATATTGCAGAT
ATARAGAAGTAAAATARGAGATGACTTTAARARTTGAAGTATTTGTAT TAATACARRARTCTTGCGTGARRATACAATTGCA
GTTTAATACARAAAAGAAAT TGCAGATATAARGAAGTAAAATAAGAGATGAAAGAAGAATAGTARARAGTATGAGAATTAA
TTTACCATCAAAAAAACACT TGAGCTTCGATTAAGATATTARACTCACCCTTGTTTTAAGGCAACTGTTCAGATGAGAAGC
CAARATTTGTCGTTGTTCCTTGAGTGTTTGTGAGACGGGAGAATCATAGGCATTGAT TGTATTAAAGAATAATCCTATGGA
AAAATGGAGATGTATGAGAGAAATCGAAT TCAGTCARATAAARGCAGAAACARAGCAAAAAAAAAARRAAACCATAGARATC
TAGAAGAAGGATATATGATT TTCGGATCTATGGARAARTTTCTATATATATAARACAAARATTACAAACAGAAATAGAAGATG
GTAARATTGGTTCATTGAGATGAACARAGTACCTGATTTCTGAGTAATCGATTAATGATGTTGAGAARCCCATTTTTGAGAT
TTTACACAGTAGT CATGGAGT TTTTGGAAGAGAGARAGTGGAGATGTGGAGATCGTGGGGATGAAAGAGARAATCATTTGA
GAARGARACARAGTTARATAAARARCGACACATACTATGCGTARABRATGAAAARATABARRATAGTACTARGCTGATGTGTC
ARTCACTGAATGCATTAGTTATTGGARAAGTGACTGCTGATTTAGTATATT TAGATTAGAGAARATARATACTTGTAATCA
TTTTTCTTATTAGCAATGTTGAAGTGAAAAARAAAAGAAGAAARAAGTGTATATTTATCATACTCATAGTGGGARATTGAT
AATTCAAAATTGCTGATAAACGTTATGARAGAAGGTGGAGGATC

SEQ ID:102

>STAR R18

GATCTGTTGATTGGT TARATCGACGATCT CAACGGCGGAGGAAGTGACGATGAAGGCGCGGCAGAGAGGACAATTAGAGTG
AGATTTCAACCAAGTATCAATACAAGGAACGTGARACGCGTGGTTGCATTTAGGTAACAATCTCAAGCTCTCGTTCTCTTG
ARACTCGCTTAAACAAACAGAGCAATCTGRAGATTCAACAAATCCATCCATCTTTCTGTATTTGTAARACAGTTATCGATTT
AATCAGAGATTCATCGAGTCCATCGCCACCACCACCACCAATCGTTTGATTCGGATTCGTAGCTCCGTTGTTGTTGTTGTT
GTTGGTITCCTTGCCAGGTGTAATCTGATGAGATTCTGTTTATAGCT GCGGCGGAGGTAGAGGAGGAGTTGTGGCGACGGCG
GTGGCAGTATTTGGAGATGAGAGTGTAGTAGCT GACGAGGATGAAGGCGCTAGCGAGGATTCCGATGAGAGCGATGAGGAG
AGGAGAGAAATCAGAGGAGGAAGAGTCGTCTTCGTCGTCGAGATAGAAGGARGGAGGAGGAGGGAAGATGACGTAACACCA
TTGAGGGCAATAGACACTGCATACTCCTTGAGAACAGTCTCTGTATGAATCGTATGTTGTACCCCATGGATTAGGGTTTCC
TGTTGAACCCATTATTTGAT TGTTGGAGAAAGATAGAGAGAGAGAGCAAGGAAGAAGATGGAGGTGTCAAGTGTCTCTCTC
CTTTTTCTTTGGGCTCTGCT TTTGTCTGGTAAGTGTCTATTTTTT TAT TTCGAGTTAATTGGTATTATTAGAGGAGATAAT
GAATARATATATATGTTCATGAAAGCTTTTGCATGATGGTGTTAATACTAAT TGAATGATGTTTATAGTGRATGTTCTACT
TTATCARATTTTTATTTCTAGTATGAATARAGGTGTAGARATTTGCTTTATTCATTTTTATTCTTTAGCTTTCTCTTTATGC
TTCCARTTTTTTTTAAAGATAAAT TAATACATTAGTARAATARATGGAGT TCATTTTTTTTTTTTTTGATTTTATT TTGAGA
AATGAGAACGTAACATAAGAAGTGTTTTAGTGTTGACGAARATARAAAGAGAGAGAGGGTTTAGTCTATTTCAAGGCATAAA
AAARTGGTTGGTGAAGTGTTGACGAAGGTGGAATACTATARCATGGGCCACGTGGATGACAARTTTACTCCTCGACGTATC
TATTAARGTTGTGGTCAGAAATACAGTACAATTTACCGACTACCTACATGGAAGAAGAATATTTTCATTTCATTTCAACTA
CAGTAGTATAACATTCACGTTATACGATTTTTCATTTTTGTTTTGTAATCARAGTAATGATTTTCCARARBAATCATTGCT
ATGATTCGAATACATACAGTTTTATATTAGTTTACATAT TTATGACAACTATAATACAAAATTTTAATAGTTGTTCAAGGG
ACGATTGATGTGAACTCGCCAACCATATGCCCTACGTACAAAATAACATATT TACATGTAGAAGTTGAAAATAATAATAAT
AAAGTGTGATTAAAAACAATTATACAAATGCTAACRATAGGCTACGAGATC

SEQ ID:103

>STAR AlS
GATCTTGATGTGTGTTTTGTGTTTTTGT TATTGCAGGATGTATGTTT CATAGTGAGACAGGGCTTAAGAGCTTTGACCATC
CGACTAATATGATGAAGGCAATGCCGAGGATTGATAGTGARGGTGTTCT TTGTGGAGCTAGT TTCAAAGTTGATGCTTGTT
CTAAGATCAATAGTATCCCTAGAAGAGGAAGTGAAGCTAACTGGGCGCTGGCTAATTCTCGTTGATTTTGCITCTAGTTTC
GTTAACTCTTGCTTCITTGTTGCGTTTTCTTTTTATGTACTCTTGTTTATGTARATATAGCCTTATGAAGACGATARAGAR
ATAAAATTGATTTGCTTCTTCGTGACATAGCAGTCT TTACTTAGACAACTGTGTGATARATTCGCAATCTCACTCTTTGAT
AGATAAGAGGGAGGGAAGAAAGCAGTGGTAARAGACARAACTGTGTTGATTTTGTGAATTTAGAAGTTTACAATAGCAAAAA
AGARACTTTGGTCGACTTTTATCATTCATCGTTCCACATGTCTGTARATTCATCAGGCTCCAATGGGTTTGAGAGTTCATG
CATCTTTCTTCTTGTTTTTGCCTTTATTTTCTTAGCARATTTCCCAGCTTTATTTCTTTTCTCCAAAGCTCGAATCTARAA
GGCAGGARATTGGAATATATGAGAACTCTGACAGATAATCATATATAGCAATGTGATC

SEQ ID:104_

>STAR A20
ATCGTTTCARAAGCATGGTCTAATGATGATCCTGATCTCCGACTGATCCAATAACGGTTAAGCAACGCTGTTTTTGATCCTC
CATTGTTGTTTGCCATCGAT CARCACTCAGAAATAAGGTRATTAACGCATCTCGAGACTCATTGTTTTAACAATCTTTGTT
TTGTTTCTTCCAAATTATTCTCGTGRATATCCGTAATCTCTCCGTCTTTTAATGAACAACACATAT CATATGCTTTTGTTT
GTTTTGTTTTGTTTTTTCAACATTTCAATAATTTTGTCT T TTTTTCTTCGATTTAAT TTGT TTATT TCCTGCTATAATAAR
CGAAAACTATAATTCCATGTAATGTTCGTTGTTGTTCATAGTGAT TTATCATAACGAGCAACAACATAAAAATCAAGAGAA
TARGAAATTAGAGTTATGCTGCTTATTTGAATTAGACARAACCTACT TTTACTTGTTAAGGAAATGARAAGATGT TAATAR
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AGATGAGCACATCGTACGTGGCGCACGTGGAAGCACTTCTGTACGACGGACCCAGTCCAACTCGARCCCCACACACATAGC
ARRGGTTGTTAAGTTGGCTCGTAGGTGAAT TTARTACCTGTTATTTCCTTTATAGCTGGCTAATTACCTAARTTCGATCCA
TAATAACACATTCCTACTATGCCAACATTTAACCCTAGTCAAACTAATTARAACGT TTCTTACTTTTTGGCCTATTARAAC
GTTTCATTATGTTCCGCARATAGTATGAAATATATAAAGATTTTCTAACAARAAATTACTAAGAACAGTTAGACTGATTGA
GATTGTTTTTATTTCCTTTTATTTAATTTTCTTTTATTATACTCTGTTTATTTGTGTTTAATAATTAGGATTCTATTTGTC
TTGTCTTGTTTGCTATAGTTGGAGTTTTGT TCATARAGAATGGCGTTTAATACGGCTATGGCGTCTACATCTCCAGCGGCG
GCARATGACGTTTTAAGAGAACATATTGGCCTCCGTAGATCGTTGTCCGGTCAAGATCTCGTCTTAARAGGCGGTGGTATA
CGGAGATCGAGTTCCGACAATCACTTGTGTTGTCGCTCCGGTAATAATAATAATCGCATTCTTGCTGTGTCTGTTCGTCCG
GGGATGAAAACGAGTCGATCTGT GGGAGTGTTCTCGTI TTCAGATATCGAGT TCTATAATCCCARGTCCGATARARACGTTG
CTATTTGAAACGGACACGTCTCAAGACGAGCARGAGAGCGATGAGATTGAGATTGAGACAGAGCCARATCTAGATGGAGCC
ARGAAGGCRAATTGGGTCGAGAGGCTGCTTGAGATAAGGAGACAGTGGAAGAGAGAGCAARARACAGAGAGTGGAAACAGT
GACGTTGCAGAGGAAAGTGTTGACGTTACGTGTGGT TGTGAAGAAGAAGAAGGTTGCATTGCGARTTACGGAT CTGTAAAT
GGTGATTGGGGACGAGAATCGTTCTCTAGATTGCTTGTGRAGGTTTCT TGGTCTGAGGCTAARAAGCTTTCTCAGTTAGCT
TATTTGTGTAACTTGGCTTACACGATACCTGAGATCAAGGGTGAGGAT TTGAGAAGAAACTATGGGTTAAAGTTTGTGACA
TCTTCATTGGAARAGAAARGCTARAGCAGCGATACTTAGAGAGAAACTAGAGCAAGATCCAACACATGTCCCTGTTATTACA
TCCCCGGATTTAGAATCCGAGAAGCAGT CTCAACGATCAGCTTCATCTTCTGCTTCTGCTTACARGATTGCTGCTTCAGCT
GCGTCTTACATTCACTCTTGCAAAGAGTATGATCTTTCAGRACCAATTTATARATCAGCTGCTGCTGCTCAGGCTGCAGCG
TCTACCATGACCGCGGTGGTTGCTGCGGGTGAGGAGGAGAAGCTAGAAGCGGCAAGGGAGTTACAGTCGCTACAATCATCT
CCTTGTGAGTGGTTTGTTTGTGATGAT CCARACACATACACTAGGT GCTTTGTGATTCAGGTAATATGTGTTCARAGTTAC
TACTTTCAAGCARATCCTCTGTTTCCTCACATCATGATC

SEQ ID:105

>STAR AZl
GATCTTCTTCTATATATACCGGTATAAGTCARCTGGCGGCTGAACARAGGTCGTGAGGTAACAARATATGAGACAAATCTA
CAGGTCAGATTGGGTTCTGAATTCTGATAAGGTCTTAAAAAGGAGCTCACCAACCCACAAAACCATGGATTGAACAAGTAC
AGGTCATTGCCTTCATTTTATTCTTTACTTTTCTAAGGCTCAAGCTTCCTTTATTGCCTTTAATAACAATATACTAATGAG
TATTTTGCACTCAGTAACAAAATTCAGGAGAGTAATTTTTTGCCCTAACATGT TACTTTTATGTGTTAAGAGTTTAGAATT
TTGGATCTATGATTTTAGTTTTTGTTAGGGAATCATATTCATATAAATAAARATATTGCCAT TGACTTAATTGTTGTTATTC
ACCTAATTTCTCTCCAAATTTGGTCATTTACCTCAGTTGATTCTATATTATACT TGCTAAGTGTTCTTTGTCTAATTCTCT
ATCATTGTTTGATTTAATAATAACCAARACCTTAAGACTTGGAAGCARAGAAGAGAGAAAATCCCAATTAATTTTTAATAAT
TCAAAGAGAGATATTGAGTGACTTCCACTAATACARAGAAAGCTTGGTTTGTGCAATAT TTTGCGGTTAAGCTATTAATTG
CTGAGGCRACACCTTTTCACACTTTGCTTTCCTTCTTCCAAGTTTTCAACTTTTCTTTCTTACTCTTTCTATTAATCAAAC
TGCAACACAAARATCATTTGGATAATACATGTTTAGAAGATGATTAAGCTTTAGTTTTATTTCAAGATTATCATAATTGTT
ATCTGTTGTTACCTACATTCATATAATCTTATCAARAACGATARAGACARAAAGGGGATACAATATAGGTTTTTATTATAA
AGARACAGGAAAGARAGAAAAGGGTTTTCACCAAACGARATTAGTT CAATCATTTARATTATCTTTATCCTTATGATTAGT
GTCTTTATATCTGTCATATGCTGCTTCTCCTTCCAACTTCCTTTGGAT TATATTCTCTTCTCTTTATTTTAATTTCCATTT
GTGGTAGCTGTTTTATTTTTTGTATTTTCACGCCGTGTCCCTTTAARATAATATTARCTACACCACTAATGTTGGAACATG
AAARACATGAATGAGGTAATTATGATGATGAACCAAATGT TAAGGACAAGCTCGGTGTAACTAAGAAGATAATTAGTGAAA
CAGAACAAGTCAATAACTTGTAAGCATTTCAGAATTGAAAATAAAGATARGGGAGGATGAATATGAATTTAGTAARATGGGT
AATGAAAGTGAAAGAAGAAGAGGGAAGGGT TGGTTACTGTCTCAAGGGT TTGARATGGAGACGGTTGCTTGAGAATGAGGA
AAAAGAGTTAGTAAGTTTTTAACTCTCTCTTTCTCTCTCCCTCTCTCTTTTTCAACGTCAATTCCT TTAAGGAATGGCCTC
TCTCTCTCTCTGAAAGTGTGTGTGTATATATTAARCGACTCCATTTCTCCTCTGCTTAGACCAAAACTCATCTTCTATACT
GCAACARAGAAGGAGGAGCCGTTGAGACTACRAAATGACTGCAGCAGAARRACCCTTTTGTATCTGACACCTCTTCTCTGCA
ARGCCAGCTTAAAGGTTCTTATTTTTCTTTCTGTTTATTGTTCATCAACCCTTATGAGTAATTTGCT TGATGTTGAGGTTG
TTCTGCTTTCTTTTAATTCCACTCTGCAGARARAGAGARAGAGCTTTTGGCTGCTAAAGCTGAAGT TGAGGCTTTGAGAAC
AAATGAAGAGCTCAAAGACAGAGTCTTTAAGGAGGTAACATGCATGATGATC

SEQ ID:106

>STAR A22

GATCCATTAAGAAGCAGCCGCAAAAT CGGATTGAGRACAGGARAAGAGGCGGT TAAGGCTTATGATGAAGTCGTTGATGGG
ATGGTTGARAACCATTGTGCCCTTAGCTATTGTTCAACTAAGGAGCACTCGGAGACTCGTGGTTTGCGTGGGAGTGAAGAA
ACTTGGTTCGATTTAAGAAAGAGACGAAGGAGTAATGARGATTCTATGTGTCAAGAAGT TGAAATGCAGAAGACGGTTACT
GGAGAAGAGACAGTATGTGATGTGTTTGGTTTGT TTGAGT TTGAGGAT TTGGGAAGTGATTAT TTGGAGACGTTAT TATCT
TCTTTTTGACAGAAATACATTGAARACTACCGTTGCTAAT TTGATAGGTATACATATATAGACATGTATATATTGTATAAT
TATATGTCAAGATTATTTATTTATTTTACATTTTTCACAAARAAARAACGTTAATCTATTTTTCTGTCACAAGTGTGTTTTT
ATTCATACTACATACTACARACGCCAATTTAACATGCCAAATATARAACATACATGGGCARAGGCCCARCAGCCAGTTTARA
GAACTTTGTCTGAAGAGAAAGT TGTTGTATATATCACAAGGGATATGT GGTAATTGGGARACATGTTGGGTTGACACGTGG
GAAATTGAAGGAGATGGAGTTT CCGTCACTGGTAGAATCTTCTAACACTAGAGAGCTTCAATTCAGGTTGAAATCGTCAGA
AAACTAATGCAGACGGTAGATC

SEQ ID:107

>STAR A23

GATCARARCTTAGTCARAATCGTTCCTTCCATTTTCTTTCAGTTTGAT TCCACTTTAATGGCGTCATAATCATCTCTTAAAT
CARACAATGACTCCACTATCTCGTTTCCGATCTCTTGTTACATARAGT TTTCTGTAGCATTGAGATTGTCCTTTTCGGAAT
TGCTTTTATTTGCGCAGCT TGATGGAAACAACAARCAGTGTAGTAGT TTAGTAGAAARGACTGAGAGATAAAACGAAGAGTC
AAGTTCCTAAGTCCATTACTTGCATTAACCGCTTAGAGATATCGCGTATAGCACCATTACACGCAACGATGAATAGCCCGA
AAGGATTTGGACCTCCTCCTAAGAAAACCAAGAAGTCGARAAAGCCARAACCCGGAAACCARAGTGATGAAGACGACGACG
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ATGBAGACGAAGATGATGATGATGAAGAAGATGAACGTGAGAGAGGTGTAATTCCAGAGATAGTGACCRACAGAATGATAA
GCAGAATGGGATTTACAGTGGGGTTACCACTCTTCATTGGTCTTTTGTTCTTCCCATTCTTTTACTATCTCARAGTGGGAT
TGAAAGTTGATGTGCCTACATGGGTTCCGTTTATTGTTTCGTTCGTCTTCTTTGGTACGGCTTTAGCTGGTGTGAGCTATG
GGATC

SEQ ID:108

>STAR AZ24
GATCAGACTGAACTCGTGTACTCTGAGCCTTGCTTCTTGTAGCTCTTTTAGCTTTCACATTTTCATCAGTATTCACATCAT
TCCTGATAATTGTGCCAGAAGTCCCACGACTATCTTGTTGCTCACTAATGGTTGCTGCTGCAGATGATTCCATGTTGTCCT
CTTGTGRAACCCCARATGCTTCGTCTAGCAACTGTATTTCTTGCACTTCCTGCTTTGCGGTTTTTACATTTGGATGATGCAA
CTTTAACTTTAGGTAGCTTCT TTTGAGTAAGATCAATCTCATCTCTACCTAGGACCTGCARATCGATGARATTTGAGTTCA
TTTCAACACACTTGATGACACTATCATAGARAACARAAAGACCTTGCTGTACCAGAGTGAAGARCAGCCTTTACCTTGGCC
TTCACAGGACTAGGTAGAATCTCCGGAGAACAAGGCCTCTGAGTCCATTCAAACATTTCGCTATCARACATGTCACCTGGA
TTGGGCTTTTGT TGCTCGTCT TCCTGAAACATTCATCGGAAAAAAAGTAAGATCAAAGGATC

SEQ ID:109

>STAR A25
GATCCARACTCTGCAATGTATATTACGAAGTCGTTTGATATAACACCTCTCTTGATAARAGATGATTAGAACCTAAAGTAA
TTTTAARATATGGTGAAARAT TAGACTCTTGGAGTATATAAATGGCTCAATCTGTATTGCCCGCACCGCCCAAACTCCCAT
GGCRAATCCATTGACGAAACCARGGTAAAAATCACATGCTTTGAGCGTTTTTTTAARACAGAAGTGTRAAGCTTAAATTTTT
TAGTTTAATAGTAGTAACAAATTCAACCTTGTGAARGAGATTTATTAATAATATTAAAATCATTCCCCTAATTATTTGCCTT
GAGTTTCGAGCCTTCTACTGTACCACTCACACATTAAAAATCATCAGACTATTCAAACTTTCTTACATGGTTGATTAGTTC
ATCTCATATATGCTCAGTATCATACTCTTGCAGATTAATTTTTCATTTTAATTATCAACGAATTTTTTATTTAATTATTCA
TGACCARAATACATTTATTTTTTTTAAATARARCAARATAATAAATTTGGAAGTCAAARATACAATCAATAGARARARAAGT
ATGACAGTGATAGATAATATTTGCAGAATATTATGTGAAAGCTATTTTCTCTGTAACAATAAATGAGAAAATCTTTATTAT
TTTACATGAAAGAAAAAGAAAACAARACAGAGATATTTTTCCAGCTGAAARAGAACARACATCTCTCATTGATGTTCAGTGA
ACTTGCACCARACTTCACTTCTTCTATACTTCTTCATAGCCACAAACT CAGTTCT TTGCAAGAAACACARACTTAAGTATT
CAAAATATCGTCATCATGTTCTCAAGATTCCATGCTCTGTTTCTTCTCCTTGTTCTTTCAGTAAGAACATATARATGTGTA
TCTTCATCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTTCTCATTCTCTTCATTTTCTTCTTCGTCTTCTTCTCAAACTCTTGTCTTGCCT
CTAAAGACCCGAATAACCCCAACGGATC

SEQ ID:110

>STAR A26
GATCCTCGATTCTTATCTGGATACAGAAGARAACACCTTTTTGTCTTTTAAGTACTCGGAGAAATCTGAGGGTATCTTTTT
CTTGAGCAGATGGAGGTGAAGT CCTGAGTTGGGGAGGAGGGGGCTCTGGAAGACT TGGCCACGGTCACCAGTCCAGTCTTT
TTGGCATCTTAAGAAGTAACAGGTTTGTTTTACTTAATTTCAATATCGTTTTGTCTCTTTCTCATGCATTTTTTGCTCACA
AGAATTTTCCCATTTCCTCCTTTACTTTATCATGATTCCTTCATAATTTTCTTGTATTGCACTGTARAGTATCCCCCTGAT
TGCAGTGAGTTTACTCCAAGGCTTATCAAGGAACT TGAGGGGATCAAGGTAATCTAGTGGTGAAGAATATCCACCTTGGAT
GAAGAGTTTCTAGTTACCTAGTGGTGGTTTTAATCTTTAGACTTTCATGCTTATGTTTTTCCAT TCTTTCTGTCGAGCACT
AGGTCACARATGTTGCTGCTGGTCTGCTGCATTCAGCATGCACTGATGGTATTGATTTACTTTCTTAARAGTATGAATGTT
GTGCCATTTACCGAACTTTATGAGGTTTGTTTGCARATGCAGAGAATGGCTCTGCTTTCATGTT CGGAGAGAAATCTATAA
ACAAGATGGTAAGAAAATGTCTTTTTCTTTGATTTCTGTGGT CATATATGTGAAGCTATCTGATGGGAARATACAGGGCTT
TGGAGGAGTAAGAAATGCCACAACACCATCGATTATCAGTGAAGTACCATATGCAGAAGARAGTTGCATGTGGTGGCTACCA
CACATGTGTAGTTACAAGTAATACTCTCTTATTATATCGTTCTTTCTTTGATATTGAGTTTGCTTGTATACTGCAAATGCC
TGTCCTGCTCAAATTTCTTTTTGTTATTCTTTATAGAGGCCCAARACTGCTCTTTAGTTTCTGCTARATTTATGAACATAT
TGTGTTTGTAAGATGGTCGATAACAACTCATCGTTTGATGTTTCCTTCGTTTTT GGAAGGAGGTGGGGAGCTTTACACCTG
GGGCTCAAACGAAAATGGGTGCCTTGGAACAGAGTAAGTTACATACCCCGAARARAAATAGAATGTTTCCCCATAAGATGAAA
ACBAGGTTCTTGAACTGTACCTATACTCTTATTTCAAAAAATTCAGTT CAACGTATGTCTCACACTCCCCTGTGAGAGTTG
AAGGTCCTTTCTTGGAGTCTACTGTATCTCAGGTATCTTGTGGGTGGAAGCACACTGCAGCTATTTCAGGTAGCATCTCTT
TTGAGTAAAACATATTTGTTTCCTCTCT CATTGTATAAGTTAATTCAACTCAATTTCTGARACT TGTTTGCAGATAACAAT
GTCTTCACCTGGGGCTGGGGAGGATCTCACGGCACATTCTCTGT TGATGGACATTCCTCTGGTGGACAATTGGTTTGTTTC
ATCATCTTATCTTATTGATCAAATCTCTGARACAACATTTTCAAGTGTCGAAGAGAATAAATATGGTATGCTTAATATGTA
GGGCCATGGTAGTGATGTAGACTATGCAAGACCAGCAATGGTGGACT TGGGARAGAATGTARGAGCAGTGCATATATCTTG
TGGCTTCAATCATACAGCAGCAGTTCTTGAACATTTTTGAAGACTCGGTCTCAAGTTAATATCATATACAGATGTTTAGTT
TATTCTTGCTTAAACATCTATAGACTAAARARAATAATAAGAAATTTACACTATTGAATAGCGATCAATTACACCATTGGTT
CTAACTTGARACAAT TTAGTAAATAGGTGGAATATTCTTGTCGTGTARATTATTGATTTTATTTATTTATTTTTGAARACTA
CAACARACGATAGAAGAGTTGAGGAAATCTCTTTGTAARTCATAATTATGAGARARTTAAGATC

SEQ ID:111

>STAR AZ7

GATCGGAATCATTTTGGGAGT TTGAAGGAACTARACATAARTATGCATGTCGAAGT CAACTTATTGCARATAATTTTGARAT
GATTCTGAATTGGAAATTCATGAAGCTTAATTATTTTATCTAAATAAGTTTAATATAGGTTTGAGTGAGATATCGAGATTA
AATGATAAGAGTCTTTCTTCGAGGAGACATTAGAATTCTACACAAARATCGAAATTARTCTAGTCCTTGACAATCAGTTTT
CAATTAATCAAAAACCTATAAAATTCAACTCAAAACCAATCGTATGAAACTTCATTATACCATATAATCTGGTTACTTAGC
TTAAATCTCTACCCGGCGATGTTTCATGCTTGAGAGACTAGGTACATAGGACACTAGGAGTACTGCATATATGGT TACCTC
ATGAGTTCTCATCGTAAAATCATCCAATARAARATGGTTTCCTGCT TAGGTATACGGTATACCATCTTGTATCGT TAARAT
TTATAGCTCAGTTCGTTGCTAACAGT CARATACGTCTTTCCAGGGTAAAARATGTGGAAATTTGTTCCACTGTAARRACCT
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AATAATTTTTGACATTARTAATTARAAGGGATTATAATGTAATATATACARAGATAGGGGAGACAGAGACGAAGGCCCACA
CATCTTTAACAAAAGAACAACAAGCCCGTGACCCCARRATARRACTAGCTTTCAGATTTATTAT TTTTCATCTGACATAAT
TGCAACCGTTAGATTTCATTTCT CAGGTCCCATTCTGACTCAGATCCAACCGTCCATATTCCTCTAGTGTCTTCAATAGTT
GGGCCCCTTTTCTTTTTCCTCTCGCCGTACACTCTCCTTCCAGCGCCAACGCCACCGCCCGAGCCACTTCTTCCGCCGGCG
CCACCGCGATTTCCTCGCCGGAATCCCCTCCTTCGCCGCCTTTCCCGTAGACCACGGAARGGATGCTTATGGCGTATTCTC
TCCCTCTACCAGCCAATCTCGCCATCACCGCTACCATCGCCGGCACCGTCATCGCGTGAGCGCGAACCTCCGCCGCTCCTT
CTGCCGTTGTACACATTAGCT CAAGAGCAGCTARGGCTCGCTCCACCGCTGAGATC

SEQ ID:112

>STAR A28

GATCGAACTTTGGTAACATGCTTGCTTACTGCTTTCTATTGTCTGCAARAACCT CTGTTCTGGGTGACCTTCTGGCCCCTCT
CTCTCGAAGCTTCAGAACTATGGAGGAGAGAT TGGATAAAGGAGACARAAGGTGTGGTGTGGCGARATGTTAGGGTACCGG
CAATTGTGTATGTATGAGTTGATTTTGTTCTTTTCTCATAAAGAGGATTTAACAAAGGATGAGAAAACAAATCCAACTTGA
GTACTACGAGGAGATARAAGCTTTTATTGGGTATTGAGTATTGACACGTTGTTGARAGT CTGATACATTTTAGACTTTTAC
TGCATATGTCCARATATTTAGAT TTTTTTTTCGTTTCTCAARARAGTAACTTGTTTAACAAAAARARATCGTTATTGGGCT
TTTCGTTTCTTTTATATTGGGCCT TGAGCCTTTTTAGCTTTTGTATTTTTAGTCCTTTTCGGGTTTATTTATTTATTAATA
AGATACCARAAACATARCAAAAATGTAGTTTTGTATTTTTAACCTAGT CTTTTARATATTTARACTTAATTAGARAAATTC
TATTTAAAATATTATAAAAAARACATGATTTTGTGATTTTCCCATATTTTGTGTAACTATTTTTGACAAGCTTTTGARACA
ACAAAGACRRAATCCATGTGATAAGGTCGGTCAAARAATCTTGCGTAGTAGAGGAGTTARAGAT TTTTGGATGGTTACAATG
GTATACTCTTATTTGATATCCCATCAATGGTATATAGCTTTGAATGGTAGGACAAGTGAGAGTAAARATTTTCTCATCATTG
CTARGTTTTATTTTAGGTTCTACATTGTTTCACCCTTCTTAAGTATCCTACTCTCARCTAGARRARARAATTGTGAGGGCG
GTTTTATCGGCTGGAATGCAGCTCATGTAGCTCCCACGACGGAGTTTTCTGGCTAAGAAACTCGGACACAACGTTGGCCTC
CAATATCTTCAAGGCTTCTTCATTCGTCACCGACCTCGGTGTCTTATACTGACTCACAGAAGAGCCTCTAGACAGAAAGAA
GTTCATGAGCT TGTCGARAGCGCCAGGCTTAACAACCTTAATCTCAAGTGGTCCAATGTTCTTATCATTCTTTCGTCCTTT
TCTGTARACCGCGTCCAGAGACTCCTCAATGGTGAAGCAGCATTCCTCCARAACATTCTGGTCAAGCTCARGCTTGGCGTC
CTTGACTTTTCTCCCGAGTT CCCAGTAGAGCACGTAGTGACCTGGATACGAGGAGGAATCCACACGGCTAGTGARATCCAT
GAGCATTAGGTCATGTGGCTCAAGCAGGAGACTCGCGTTAGTCACTGCCTTGAGGAGGTCTTCGTCGTAGGTCTTGTCCAT
GTCGATGCTCAGAACAACTTTCTGTCTTCCCACGARATGAAACTGTGGCGCATTGTTGTAGARACCAGTCACTCTTAARAAC
GTCCCCTARACGGTACCTATACAARACCTGTATARAGAATTT TGATACACATTAAGAAAATTAT TAACATGTCATTTAGTTT
TGAAATTGAGAGAGTAAACAAGAAARAACACTTACCAGCAAACGTTGTGACAACAGGTTCATAATCATGACCGATTTTAAC
ATCGACAAGATCGACTACAACAGGATTCTCTGCGGGATC :

SEQ ID:113

>STAR A29
GATCAGAGTCACAACCATAGGAGTCGGAGACGGCCATGCATGTGTCTTGATAGAAGAATTAACCGGTTCTAAATCTGARARA
CGAATCCGGTCGTCTCGAACCGARATCAATAACCGGTCCGGTCARAGAAACGGTTGCACGAGT GAAGGARACGGTTACGAA
ARCGGAGCCGTTAATATGCGATGACGGAGTGACARAGGGGAAGCTGACGATGTGCTACGAGGTAGACGTTGACGTTGACGG
TGGGAGGTGTGTTAACGGAGATTTAACGGCAGTTAGCTACGGAGGAGGTTTGGGTAATTGTGGCGGGGATTGGTGGGAGAR
ATGGGATGGAGTGGTGAGGATGAGAAATGGTGATGACAGTTGGTACCGTTACGTGGATTTAACGGTGATTAAT GGARATGT
GGTAAGGTTATGGGATGACAACAAAACACTAGTARCGGCGGCATGTGTCTAAATTAGAGAAGTTTCATATTT CGGARAGTT
TTTAAATCTTGAGAAGCTTTCTTGGTTTGAAGTGTTTTTTTTTTGTTGGTTGAT TAAGTTGTAATTTGTAAATAATTTTCA
CACAAGAGACCAAGAAGGAACGCTTAAATCAATATCAATTGGTGTTGATTCCCAGCTTTTTCTAGTCGAACTTAGGTAACA
CGTCCATTGCGATGATGAATTCGTGACAAGGGGTCAACTATTTGAACACAACARACAAGTGCGTTTTCTTGTTAAGGCCCA
TCTAAAATTGACTACACACATTTACTTTTAGGCCCATTTTAAACTTGACTGTAGCCTGTAGGCATGTATTTGTTCGTGTTA
CTCCCAGCCTCAAACCCGCAAAATCCACGAATTCTTCTTACTTAGTCTAGACTCTGGTCTGATC

SEQ ID:114

>STAR A30

GATCTGGCTAATCCGTTTAGCACACAACCAGATGTAACATTGGTTGCARAGAT TATTGAAGAGTCTCGATCTAATGTAACA
CACCTCTGCGCATTCAGGAGTGCTTACGTCAACACATTCCGGGAACGAARAACTGTTAGCGTATGTGTATTT TARAGTATT
ACCATATTTCTTTATATCTTCTAGCACCTCCTCACRAATGTCACGTGCGTCCTCCGATTCCARAGCATAATGGTTGCTTCC
GAAGAGCCGAAGGTAGACACCACCCATGTGAGCATTACCAGCACATATGTAAAGAATTGCGCATGCARGGGTTGCAGCGGC
GTTCCTTGGGGCGATTCGCTCTAAGTGTAGGATAGCTCCCTGGATGTCAGACT CATGTGTAACGAGACGCAGTCCTTCATG
GTAARATAGCCGTGGGGTTACCAGCTTGTAAGCACCGTTTGAAGAAGGGTCTATAGCGACCTTCGGAGTTGATGTCATTTGG
ATCGTGGCCTGCCGCGTAGAAGTCATCGGGATCGTCGCACATGCTGAAAATGT TTGCATTTT TGAGGACATCCGGACAGTA
GACAATGTCTCTTCCACGAGGACCGGATTTCAACATAGGTCCGAGGTACCACCAACATTTGTCAGCCATTTTCTTGGCTAT
CTTCGCAAGCARATCGTCAGGAATATTTGGGTTTGTCATATTTAGGAGTAAGGTGTTTCGAGARAATGARATTTGAACACT
TAAATAAGCATCATTGAAGATATGGTTGGGTAAGTTATGGT TGTATT TATTGCAAAGGTATTAAGTGATGATGTGTATTCA
TATTGTCAAATCAAARGTAATAGTATTCCATATATAATTTGTTATCGTTGTTATGAGCAACCTCTTTTTATTAACAGCTTAA
AACTAGACGTGTACGTTTTACTGACGGTCTTAGTGTACGTCCACATTTACATTTCTACAT T TACTCAACAAACAGTGTACG
TTGTAGTGTATGTTTTAGTGAACGTCCACATTTACATTTCTACATTTGCCCAACARACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTCC
ACATTTACATTTCTACATTTGCCCAACARACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTAAGTGTACGT CCACATTTACATTTCTA
CATTTGCCCARCARACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTTAGTGTACGTCCATATTTACATTTCTACATTTACTCARCAGA
CAGTGTACGCTGTAGTGTACTATTAGTGTACGTCCATTCATAAATAT CACCATT TATGAGACAAACCARAGACCTCATACG
TTTGCATGTGTTATTTTTTAGTGTACGTTAGAGTTGATATCTCATGCTAGTGAACGTCCATAT CTAGTTTTCCGAGACAAA
GRAARAACCTCTAAGTATTATT TGGTAGATGCACGTGTACGCGAGTTGTGGACGCTTAGATTT TAATATCCAAATTTACATT
TACTGCAGTGTCTAARATATCATATGTGAATTTGGCTGAARAAATATTCAACTTGAGAARACATAACACACCTTGCABATTTCT
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TARGCAATAATATAATTTCAACATAAACATAAACAACATAGTAGAAGGCTTATCATAATTTGAAACATGACATAGCGGATA
ACATAARCAAACATATAAAGTAGAATGGAATAACTATAGCATTTGACTARCACGCCTGGCACACGACCAGAGGTAACAGCG
GTTGCAAACGTTTTGGAARAGCTCCTGATACCATGTAACAATATAAGGCGCRAGGAGGCATACTAATTCCATGGCTGGTAGG
ATAAGAGAACGTAGGACCATATGTATTGCTGTATGGAGGGTCARACTTCTTTATTTCCTCGATGAACTCATCACCCAAAAC
TCGAGTGGCAACCGAGTCCAATGGATAATGGTTGCGGGTGAAGAGCTGTAGAAACAAGCCGCCCATATAATCATACCCAGC
ACATATGAATACAATGGCGCATGCAAGTGTTGCATTTGCT CGTACTGGAGCATGACGCTGTAAGAGCCTGATGGCTCCATT
GATGTTTCGTTCATGCGTTAGAACACGAATACCTTCGTAATACACGGCCGTGGGATTATTAGCTGCAARRACACCTTAAGAA
AAATGTTCGATGTCGGCCTTCATCAGCGGATC

SEQ ID:115

>STAR A3l
GATCAAAAGRATCGTACTTGAAATATTTAGTGGAACGCATATGTCAGAGTTACAGATATGGTTTAACTCTTTTTATCTCCT
TTTTTTAATGGTGTTTCTCTTTTTATCTCCTATAATCTTTTGGGAATTTTTTATTATTARATATTAATTAARAAGATAAAT
TCTTAGAGAAAATCCCAACTGACTTGTTAACTAGTGAGACATATCTTATTTATTCTCTGCTTATCTAAAAAGAARATGARAA
AAGAARAAAAAAGTATATATTAGAAGATTAATATAAGTTTAGGGGGAAARATGATTATTATTACTATTTATAAAATTAGTAT
ATTTCARAATTGTACAATTAATTACTAAGCCTTAAAATAAAAATGTAAAAGARGATTATCATCAAGAATAGTATACCATCT
TTGTTTCAAAAGABAAGTTTACTAAAAGAAARAACTTTTGTTTAATTTCTACTAAAGCTGAARGGARAATGATTGTCAATT
TGTTATTATTAT TATTTATATGATAGATTTCTTAAGAAACGTATAGAGTTAGTTACAAATTCTAAATTARARATTGTATGA
TAAGATTATCTTAAGAAAGTTATACAATATATTCCTAATTCTAAAAGAAAATGGTTATTTTTTTGGAATAGATATACACAA
CARAACAAATTTAGTATAAGAAGATATGTTAGATTAACTAAATAAACATCTCAGGCATGAAACTGGATTAGGTTAACCAGA
GGTCCAGAGACCTATATATCTCTAGGCATTAGGGTTTAACTACGGAGCAAAGCCTCATAATCAAGTTTATATCTTGCGCAT
CTTTAGCAACCAATCAATTATCTAAGAAGCCATGACTAATACTAATGT TGCTGCTACAAAGCCTCTTTCTACTATGGTCGA
TGRATCTCCTAGCCTTCTCCGTGATTGGTGGTGAGACTCTAGATCAATGATTTTTCTTACTTTTTTCCCATTACTATGTTA
TGTTACGTAACATAAGATGGAT TAAACTGAATCTGATCCTCTTAAATTATATTGGT TGCAGTATGAACAAGAACCTACAAT
ACAACTTTGCGATGAACTTCGTCATGATAATCATCAACATTGAAGCAATCTTGTCTATCAGAAACCACGARAATCACGTAA
GGAAAGATTATTCAACGATTTTGATAATTTCCGGTATGTTCTTGCCTTTCGCCTATTAAGTTGCGT TTGTTGGGTTGGCGC
AATCAGGGATGTGACATTATGTGAACTCGCCTACATCTTCGGACGCAT CAGTCACAACATAGGCTTTATTTTCTTCCTAGA
ACTCCTCTATTGTATTTCTCCCTACTTGGCTCTACTCGTTGGTCTACATGTAGGCCAATGGTATCTAACTTCCATGATTGG
ACTGTCTCTATGGGAAGGAATGCAAGCATTACGAACTGATATTTAACCTCGT TTAATAGTAAAAT CTAAACTTAT TTAGCT
GCATATTTTGGTTTAAGGCAAT CGAGAATGTCTTAGCATCTAARAGCTTACTTCGTGGGACGCATCTGTCACACGTTCGGCT
-TTTGTATTTTCGTCCACCTCCTCTATTCGGTTTCTCCTCACTTGGCTCTATACTTCGGTCTCCCTTGTTTGCTAGGTTTCG
TAGCCGTCATGATTGCACCAAGTTGTCCGTATCAATGGAAAGGCCTATGCARCAAAGTGCAAGAGT TACGAGACTGGTGGA
AGCATGTGAATCGACCACAAT CCTCGGTTGTTATTGTTCAAGGATCTCCATTTCTAAGATGTGAATTTTAGGACTCTTTTA
TCCCTTTTGCCTTTTAAATTGGAATACCAACGT TTATTATGTGGGT TAGTTATGTGTGTATATGATATACAAATCAAACAA
CATATATAAGGAGAAGAGATATTGAATGTTGATTCTTAATTTACAGGAACATGAAGCTCGGGTCTTTCCGGCAATGCCATC
AATATCCGAGGCGGTGCAGTTTCTTCGTCAGACGAGRAACCAGAGAGTCTAGTATCCTAATTTTGAACAAATAGAGCATAR
AGGAACAAGTTATATAGCTTCACATAACCCGAAACATGTTTTAAGTTTCAATATCAAAGACAAGATC

SEQ ID:1le

>STAR A32
GATCTAGACATATGTGTGAGACGTTTCATTGTAGGTATCTGAATGTAAAGCTCAAAGCTTTAACCTTTGAACCGATAAACC
TCTAAAGCTCTCTCTTTTCCTTGGATGAGTCTCACAAGTTAAGAACTTCAGTGAAATAATCTGACTTTATTGAARCCCAAAC
TTGGGTATCACTGTTTATCTTAGCATTACAGAGT TTTGTTTTTGTTATGTACATTGGATTTGAAGTCTACAATGTTTTTCC
AGGTTTATAAACCGGAAGAATATAGCCGGGTTCTAGCTATCTGTGGTCCTGGGAACAATGGTGGTGATGGTTTGGTGGCGG
CGAGGCATTTGCACCACTTTGGATATARACCGTTTATTTGTTATCCCARACGTACAGCCAAGCCACTTTATACTGGACTGG
TCACTCAGGTTTGTGTAACCAGTGCTTAATTTATGGGGGATCTTTGT TAGCTTTCTCCGTTTCTTTACTGCCTGCTGAATT
TGCCTGTTTTTGTAGTTGGATTCACTCTCAGTCCCTTTTGTTTCCGTTGAGGATCTGCCGGATGACTTGTCARAGGACTTT
GATGTTATTGTAGATGCAATGTTTGGGTTTTCATTCCATGGTAACTATTTTTGTGCATGAATCGTTAGAATTCTTCARAGC
ATGAAACAATTATAAGAAGTAAATTCATCAAACTTTTGAACAGCAAGT TTTGGAATCAARGTCTCAGAGATGCACCTTATT
CATTTGCATCATGTTTCAGTTGGCCTTTGAARATCCATTTTTTGCACATGTAGGAGCTCCCAGGCCTCCTTTTGATGACCT
CATCCGGCGATTAGTATCGTTACAGAACTATGAGCAGACTCTTCAAARAACACCCAGTCATTGTCTCTGTGGATATTCCCTC
TGGTTGGCACGTTGAAGAAGGAGACCATGAAGATGGAGGAATTAAGCCTGATATGTTGGTAAGTCTTAGCCGARATGCTTG
TGTTTCTCTTTTTCTCTTGTACTCATTTGTTACTATCTGATATAATGARAACTACTTTATAAATTGAACATATTTACTCTT
TTTAGGTATCTTTGACTGCCCCAAAATTATGTGCAARGAGATTCCGTGGCCCTCATCACTTTTTAGGTGGGAGATTTGTAC
CACCTTCTGTTGCAGAAAAGTATAAGCTGGAGCTCCCTAGTTACCCAGGGACATCTATGTGTGT TAGAATTGGTAAACCTC
CCAAAGTTGACATATCTGCTATGAGAGTGAACTATGTCTCTCCAGAATTGCTTGAGGAGCAGGTTGAAACTGATC

SEQ ID:117

>STAR A33

GATCCCGTTCATGTATTTTTGCCAGTTCGAGT TGGGGTTGGTTCTGTTTACTTTTTCTAGTCCATGTATTTTGCAGACCTA
TTAAAACCATTCTGTTTTTTTTTTGGACCAACAAAACCCATCCGTTT TTAGATACGARAATAARATTTTATTAAAACCATT
ATTTTTCTTGGACCATCAARACCCATCCGTTTAAAGATACGARATGAAATTCGATTGATAAATACAAAATARAGT TCACCA
AACTTAAATAAAAAGGCATAGATGGGACCAATGAGAAAGARATTTCTTT TCTCCTCAATTTCCCCAAAAATATATAAACCT
TAAGTTTACTTTTTTGTTGCAAGGAAARACATTAATCTTTTTCAACTTTCTARARACAATCATTTCARACGTTAAAGGAAC
CTCCTCCTTTCTTTACGCGTTTGCAATATAACCCAAGAAGACCGCTTGTTTGTACAACTTTCCAAAAACCAARCAGTAGTG
TAATAARACCTCTGACTTCTTTTTTCTTCTCTATTTTTGTGGGTGATAATCAATTCACTCGGTTTGAAATTTCGTCCACTTT
TCAAAGATGAGTGAATGAAAAAGCCACGRAACTTTCCATTTCTTCCTCTGTGTATAACTCTCACTGAGTACGACTTGCCAT
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TTTCTCATCCAAARARRATGTTTATCCARATACATATTTGTGAACTTTGCTTTTAAACCACTCAARGATTCTTCCCCATGGC
TTCTTCGTCTTCTTCTTCTCGGTCTCGCACCTGGAGATACCGCGTCTTCACGAACT TCCATGGACCTGACGTCCGTAAAAC
ATTCCTCAGCCATTTACGTAAACAGTTTAGCTACAACGGGATTTCGATGTTTAATGATC

SEQ ID:118

>STAR A34

GATCCATGCTTTTGAGTTTAAGTGATTTATT TAAGATCCTCTAAACTTTTTTTTCTTCACTTAGTGGTGGTTCCAGTCAAT
TTAGCAAGTAAGATGTTGTATGTGTCAATGCTATAACTGTGAATTTTCAGCTATTGTAGTTTGATTTTTGTCTTTGTTAGC
TTCAGGTGTCTTGAATCTGAATCTGTGGCTATATTTGGTGCTCGGT GGTGAGCAGGAAGGGAGGGGGATATTGTCAGGGTT
TTAATGTACGTCAGATGAATAGAGCARCTAATGTTACTGGCAGTAGAAGGAGGGGGTTTATTCTCAGCGTCCGCGTCTGGG
TATAGTAAGGGATTGACCCTTCTTTTCTCTGGTGATARAGACGTAGATAGGCCCATGAGAGTTGTCCCGTGGAATCACTAC
CAGGTGGTTGACCAAGAGCCTGAGGCTGACCCTGTTCTTCAGCTGGAT TCTATTAAGAACCGAGTTTCCCGCGGTTGCGCT
GCTTCCTTCAGTTGTTTTGGTGGCGCTTCCGCGGGACT TGAGACCCCTTCTCCTCTTAAAGT TGAACCTGTGCAGCAGCAG
CATCGTGAAATATCATCACCAGAGTCTGTTGTTGTTGTTTCTGARAAGGGTARAAGACCARATARGTGARGCTGATAATGGC
AGCAGCAAAGAAGCTTTCABACTCTCGTTGAGGAGTAGCTTGAAGAGGCCCTCTGT TGCGGAATCACGCTCTCTAGAAGAT
ATARRAGAATACGAGACGTTGAGTGTGGATGGTAGCGATCTCACTGGTGACATGGCAAGGCGGAAAGTTCAGTGGCCTGAT
GCTTGTGGTAGTGAACTCACT CAAGTTAGAGAATTTGAGCCGAGGTACGTGTGATATGTTTTCCTCTTATTGAGTTGCTTA
AATCCCAATACGAGTTAATTTAAGTAGATC

SEQ ID:119

>STAR A35
GATCCATTTCATATACATATTACCAATTTTGGCTTTTATAGGTTTGTATCCAGAAGGCCTTTTCGTGGCTACGATTAAGGA
ARATACGAAAACARAAGTGAATTTTACTACTT TTGTAGCATGGTTTAT TCTACTTTATATACCTAAGAAATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACT TCGTAGTTGGTACAAACTACARAAGATTGTGTTGT TTTTACATGATACTTTAT
AATATCTATATTAATATATTTAGT CGTGTTTAATCARAAAAGCACCAGTGGTCTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGGT
BCAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCTGGTGCATTGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCATTGGT TGGGTCCATTGCATTCT
TCTGARACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTTCTTTTTTTTTCCTCGTCAATTAATTTTTTARAGTTTTGTC
TGCCTAAAARCTTTCTTICTTTTTGATTAATCATATTARGCATCTCGGCTATARRARCCACGGTCTACTAACTTAACATGCA
TTGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGTTCGAGTTARAATGAGAAGCTCACGATTGCATAACGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAARAGTAGCCACTCCAATACAAAATGGTCGATGATGGTGAGTGGGTGAGACARACCCACCACCACCTCAA
GAAGATATATTTCTCTGGTTAAGAATTTGAATGGTTGACAAAGAAACGGT CACTCTATATACT TAGAAAATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATAACCACTGGATTAATGCCCAGTGAAAATAATTGAGTAGCCAARACATGAATA
TAACAATATCCCAATTTACATACAACARACACARAGGAGGTTTTACACGATTCTATAGTACARACTCATAACARCARAAAAT
CACACTTTTGTTTAACAGTTGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCTTGTCCAGGGTTTTCACACATAACAATCACAGTAAA
TCGTTTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTAACATCTCCGGCTTCCCGACCATCAGCTARGAACCAGAT
GCGATC
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