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FIG. 1

16s rDNA sequence

AGAGTTTGATCCTGGL TCAGGATGAACGCTGGLGGCG TECTTAACACATGCAAGTCCAACGGGATCCATCATGCTTIGCTIGGTGGTG
AGAGTGGLGAACGLG TGAGTAATGCGTGACTGACCTECCCCATACACCGGAATAGCTCCTOGAAACGGGTEETAATGCOGGATGLT
CCAGTTGATCGCATGGTCTTCTGGGAAAGCTTTCGCGGTATOGEATEEEGTCECGTCCTATCAGCTTGACGGUGLGETAACGOECCA
CCGTEGCTICGACHGGTAGCCGECCTGAGAGGGCGACCGGCCACATTIGGGACTGAGATACGGUCCAGACTCCTACGGGAGGCAGC

AGTGGGGAATATTGCACAATGGGCGCAAGCCTGATOCAGOGACGOCGOG TGAGGGATGGAGGOCTICGOGTTGTARACCTCTTTTAT
CGGGGAGCAMGCGTGAGTGAG TTTACCCGTTGAATAAGCACCGLCTAACTACGTGCCAGCAGLOGCGGTAATACGTAGGGTGCAAG

CGTTATCCGGAATTATIGGECGTAAAGGGCTCG TAGGCGGTTOGTOGCGTCOGG TG TGAAAGTCCATCGCTTAACGGTGGATCCGCG

CCEGGTACGEHCGEGTTTGAG TGLGGTAGGGGAGACTGGAAT TCCOGGTOTAACGGTGGAATGTGTAGATATCG GGAAGAACACCA
ATGGCGAAGGCAGGTCTCTEEGCCG TTACTGACGCTGAGG AGCOAAALUGTGGGGAGLGAACAGGAT TAGATACOCTGGTAGTCCA
COECCETAAAGGTGGATGCTGGATGTOGEEOCCGTTOCACGEGTTOCOTGTCGEAGCTAACGOGTTAAGCATCLOGCCTGOGGAGT

ACGGCOGCAMGGCTAAAACTCAAAG AAATTGAL GGGGELCCGCACAMGORGOGEALTATGCGGATTAAT ICGATGCAALGOGAAG

AACCTTACCTGGGCTTGACATGT TCOCGACGG TCGTAGAGATACGGCTTCCCTTOGGGECGEG TTCACAGGTGGTGCATGGTCGTOGT
CAGCTCGTGICGTGAGATG TTGGGTTAMG TCOCGLAACGAGCGCAACCCTEGCCOCGTGTTGCCAGCGGATTATGCCGGGAACTCAC
GEGEGACCGCOGEEETTAACTCGEAGGAAGLTGOEGATGACGTCAGATCATCATECCCCTTACGTCCAGGGCTTCACGCATGCTAC

AATGGCCGGTACAACGOGATGCGACGCGGOGACGCGGAGCEEATCCCTGAAAACCGGTCTCAGTTOGGATCGCAGTCTGCAACTCG
ACTGCGTGAAGGOGGAGTCGC TAG TAATCLCGAATCAGCARCGTCOCGOTGAATGOG TTOCOGGGOCT TGTACACACCHLCCGTCAA
GTCATGAAAG TEGGCAGCACCCGAMGCUGGTGGOCTAACCCCTTG TGGGATGEAGCOG TCTAAGGTGAGGCTUGTGATTGGGACTA

AGTCGTAACAAGGTAGCUGTACCGGAAGG TEOGGCTGGATCACCTCCTT
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1: B Jongum™ (ATCC 15707)
2 : B longum BGTKCTC 12200BP)
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B. lengurs subsp, Jongum BEMNES
B, longum subsp. fongum JCM 1217

B, longum DJOTGA

E. longuin NCC2705

B. longum subsp. longum F8

B. longum subsp. infantis 157F

B. tongum subsp. fongum KACC 91563

B. longum BGTY

B. lomgum BXY01

B. longum subsp. fongum JOM301
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