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FIG 15
STAR copy number dependency
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SEQNID:1

>STAR .
ATGCGGRGGGGGCGCGCCAGAGACTCGTGGGATCCTTGGCTTGGATGT TTGGATCTTTCTGAGTTGCCTGTGCCGCGARAG
ACAGGTARTTTCTGATTAGGCCTGTGAAGCCTCCTGGAGGACCATCTCATTAAGACGATGGTATTGGAGGGAGAGTCACA
GAAAGAACTRTGGCCCCTCCCTCACTGCARAACGGAAGTGATTTTATTTTAATGGGAGT TGGAATATGTGAGGGCTGCAGG
AACCAGTCTCOCTCCTTCTTGGTTGGARRAGCTGGGGCTGGCCTCAGAGACAGGTTTTTTGGCCCCGCTGGGCTGGGCAGT
CTAGTCGACCCT TGTAGACTGTGCACACCCCTAGAAGAGCAACTACCCCTATACACCAGGCTGGCTCAAGTGAAAGGGGC
TCTGGGCTCCAGTRIGGARAATCTGGTGTCCTGGGGACCTCTGGTCTTGCTTCTCTCCTCCCCTGCACTGGCTCTGGGTGC
TTATCTCTGCAGAAGCTTCTCGCTAGCAAACCCACATTCAGCGCCCTCTAGCTGARCACAGCACAARAAAGCCCTAGAGATC
AARAGCATTAGTATGARCAGT TGAGCGGGAGGTGAATATTTAACGCT TTTGT TCATCAATAACTCGTTGGCTTTGACCTGT
CTGAACAAGTCGAGCAANAAGGTGARATGCAGGTCACAGCGTCTARCAAATATGAAAATGTGTATATTCACCCCGGTCTCC

AGCCGGCGCGCCAGGCTC

SEQ ID:2

>STAR2

GGGTGCTTCCTGAATTCTTCCCTGAGAAGGATGGTGGCCGGTAAGGT CCGTGTAGGTGGGGTGCGGCTCCCCAGGCCCCGG
CCCGTGGTGGTGGCCGCTGCCCAGCOGCCCGGCACCCCCATAGTCCATGGCGCCCGAGGCAGCGTGGGGGAGGTGAGTTAG
ACCARAGAGGGCTGGCCCGGAGTTGCTRATGGGCTCCACATAGCTGCCCCCCACGAAGACGGGGCTTCCCTGTATGTGTGG
GGTCCCATAGCTGCCGTTGCCCTGCAGGOCATGAGCGTGCGGETCATAGTCGGGGGTGCCCCCTGCGCCCGCCCCTGCCGC
CGTGTAGCGCTTCTGTGGGGEGTGGCEGGGGYGCGCAGCTGGGCAGGGACGCAGGGTAGGAGGCGEGGEGGCAGCCCGTAGGT
ACCCTGGGGGGGCTTGGAGARGGGCGGGGGCEACTGGGGCTCATACGGGACGCTGTTGACCAGCGAATGCATAGAGTTCAG
ATAGCCACCGGCTCCGGGGGGCACGGGGCTGCAACTTGGAGACTGGCCCCCCGATGACGTTAGCATGCCCTTGCCCTTCTG
ATCCTTTTTGTACTTCATGCGGCGATTCTGGAACSAGATCTTGATCTGGCGCTCAGTGAGGTTCAGCAGATTGGCCATCTC
CACCCGGCGCGGCCGGCACAGGTAGCGGTTGAAGTAGAACTCTTTCTCCAGCTCCACCAGCTGCGCGCTCGTGTAGGCCGT
GCGCGCGCGCTTGGACGAAGCCTGCCCCGGCGGGCTCRTGTCGCCAGCGCAGCTTTCGCCTGCGAGGACAGAGAGAGGAAG
AGCGGCGTCAGGGGCTGCCGCGGCCCCGCCCAGCCCCTAACCCAGCCCGGCCCCTCCTTCCACCAGGCCCCAA

SEQ ID:3

>STAR3
ATCTCGAGTACTGAAATAGGAGTAAATCTGAAGAGCAAATAAGARGAGCCAGAARACCATGAARAGAACAGGGACTACCAG
TTGATTCCACAAGGACATTCCCAAGGTGAGAAGGCCATATACCTCOACTACCTGAACCAATTCTCTGTATGCAGATTTAGC
BAGGTTATAAGGTAGCAAAAGATTAGACCCAAGAAAATAGAGAACTTCCAATCCAGTARAAAT CATAGCAAATTTATTGAT
GATAACAATTGTCTCCAAAGGAACAAGGCAGAGTCGTGCTAGCAGAGGAAGCACGTGAGCTGAARACAGCCARATCTGCTT
TGTTTTCATGACACAGGAGCATAAAGTACACACCACCAACTGACCTATTAAGGCTGTGGTARACCGATTCATAGAGAGAGG
TTCTAAATACATTGGTCCCTCACAGGCARACTGCAGTTCGCTCCGAACGTARTCCCTGGAAATTTGATGTCCAGTATAGAA
ANGCAGAGCAGTCAARARATATAGATAAAGCTGAACCAGATGTTGCCTGGGCAATGTTAGCAGCACCACACTTAAGATATA
ACCTCAGGCTGTGGACTCCCTCCCTGGGGAGCGGTGCTGCCGECEECEGGCEEACTCCGCAACTCCCCGGCTCTCTCGCCC
GCCCTCCCGTTCTCCTCGGGCGGCEGCEEGEGCCEGGGACTGCGCCGCTCACAGCERCGGCTCTTCTGCGCCCGGCCTCGGA
GGCAGTGGCGGTGGCGGCCATGGCCTCCTGCGTTCGCCGATGTCAGCATTTCGAA AGGGTCATCTCCTTGGGACTGGT
TAGACAGTGGGTGCAGCCCACGGAGGGCGAGTTGAAGCAGGGTGGGGTGTCACCTCCOCCAGGAAGT CCAGTGGGTCAGGG
AACTCCCTCCCCTAGCCAAGGGAGGCCGTGAGGGACTGTGCCCGGTGAGAGACTGTGCCRIGAGGAAAGGTGCACTCTGGC
CCAGATACTACACTTTTCCCACGGTCTTCARAACCCGCAGACCAGGAGATTCCCTCGGGTTCCTACACCACCAGGACCCTG
GGTTTCAACCACAAAACCGGGCCATTTGGGCAGACACCCAGCTAGCTGCAAGAGTTGTTTTTRI TTTTATACTCCTGTGGC
ACCTGGAACGCCAGCGAGAGAGCACCTTTCACTCCCCTGGARAGGGGGCTGARAGGCAGGGACC NI TAGCTGCGGGCTAGGG
GGTTTGGGGTTGAGTGCGGGAGGGGAGAGGGAAAAGGCCTCGTCATTGGCGTCGTCTGCAGCCARYAAGGCTACGCTCCTC
TGCTGCGAGTAGACCCAATCCTTTCCTAGAGGTGGAGGGGGCEGGTAGGTGGARGTAGAGGTGGCGOGGTATCTAGGAGAG
AGARARAGGGCTGGACCAATAGGTGCCCGGAAGAGGCGGACCCAGCGGTCTGT TGATTGGTATTGGCARTGGACCCTCCCC
CGGGGTGGTGCCGGAGGGGGGGATGATGGGTCGAGGGGTGTGTT TATGTGGAAGCGAGATGACCGGCAGSAACCTGCCCCA
ATGGGCTGCAGAGTGGTTAGTGAGTGGGTGACAGACAGACCCGTAGGCCAACGGGTGGCCTTAAGTGTCTIYGGTCTCCTC
CAATGGAGCAGCGGCGGGGCGGGACCGCGACTCGGGTTTAATGAGACTCCATTGGGCTGTAATCAGTGTCATSTCGGATTC
ATGTCAACGACAACARCAGGGGGACACAAMATGGCGGCGGCTTAGTCCTACCCCTGGCGGCGGCGGCAGCGGTOGCGGAGG
CGACGGCACTCCTCCAGGCGGCAGCCGCAGTTTCTCAGGCAGCGGCAGCGCCCCCGGCAGGCGCEGTGGCGETGGRGCGCA
GCCAGGTCTGTCACCCACCCCGCGCGTTCCCAGGGGGAGGAGACTGGGCGGGAGGGGGGAACAGACGGGGGGGGAT RCAGG
GGCTTGCGACGCCCCTCCCACAGGCCTCTGCGCGAGGGTCACCGCGGGGCCGCTCGGGGTCAGGCTGCCCCTGAGCGTGAC
GGTAGGGGGCGGGGGAAAGGGGAGGAGGGACAGGCCCCGCCCCTCGGCAGGGCCTCTAGGGCAAGGGGGCGGGGCTCGARG
AGCGGAGGGGGGCGGGGCGEG

SEQ ID:4

>STAR4
GATCTGAGTCATGTTTTAAGGGGAGGAT TCTTTTGGCTGCTGAGT TGAGAT TAGGTTGAGGGTAGTGAAGGTAAAGGCAGT
GAGACCACGTAGGGGTCATTGCAGTAATCCAGGCTGGAGATGATGGTGGTTCAGTTGGAATAGCAGTGCATGTGCTGTAAC
AACCTCAGCTGGGAAGCAGTATATGTGGCGTTATGACCTCAGCTGGAACAGCAATGCATGTGGTGGTGTAATGACCCCAGC
TGGGTAGGGTGCATGTGGTGTAACGACCTCAGCTGGGTAGCAGTGTGTGTGATGTAACAACCTCAGCTGGGTAGCAGTGTA
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CTTGATAAAATGTTGGCATACTCTAGAT TTGTTATGAGGGTAGTGCCATTAAATTTCTCCACAAATTGGTTGTCACGTATG
RGTGAAAAGAGGARGTGATGGAAGACTTCAGTGCTTTTGGCCTGAATAAATAGAAGACGTCATTTCCAGTTARTGGAGACA
GSGAAGACTAARGGTAGGGTGGGATTCAGTAGAGCAGGTGTTCAGTTTTGAATATGATGAACT CTGAGAGAGGARRARCTT
TTNCTACCTCTTAGTTTTTGTGACTGGACT TAAGAATTAARGTGACATAAGACAGAGTAACAAGACAAAAATATGCGAGGT
TATTAATATTTTTACTTGCAGAGGGGAATCTTCAAAAGAAARATGAAGACCCAARGARGCCATTAGGGTCARAAGCT CAT
ATGCCRITTTAAGTAGAAAATGATAAATTTTAACAATGTGAGAAGACARAGGTGT TTGAGCTGAGGGCAATARATTGTGGG
ACAGTGAYTAAGAAATATATGGGGGAAARTGAAATGATAAGTTATTTTAGTAGATTTATTCTTCATATCTATTTTGGCTTCA
ACTTCCAGXCTCTAGTGATARGAATGTTCTTCTCTTCCTGGTACAGAGAGAGCACCTTTCTCATGGGARATTTTATGACCT
TGCTGTAAGNAGABAGGGGAAGATCGATCTCCTGTTTCCCAGCATCAGGATGCARACATTTCCCTCCATTCCAGTTCTCAA
CCCCATGGCTORGCCTCATGGCATTCCAGCATCGCTATGAGTGCACCTTTCCTGCAGGCTGCCTCGGGTAGCTGGTGCACT
GCTAGGTCAGTCRATGTGACCAGGAGCTGEGCCTCTGGGCAATGCCAGT TGGCAGCCCCCATCCCTCCACTGCTGGGGGCC
TCCTATCCAGAAGRGCTTGGTGTGCAGAACGATGGTGCACCATCATCATTCCCCACTTGCCATCTTTCAGGGGACAGCCAG
CTGCTTTGGGCGCGGRAARAAAACACCCAACTCACTCCTCTTCAGGGGCCTCTGGTCTGATGCCACCACAGGACATCCTTGA
GTGCTGGGCAGTCTGANGACAGGGAAGGAGTGATGACCACARAACAGGAATGGCAGCAGCAGTGACAGGAGGAAGT CAAAG
GCTTGTGTGTCCTGGCCCRGCTGAGGGCTGGCGAGGGCCCTGEGATGGCGCT CAGTGCCTGGTCGGCTGCAAGAGGCCAGC
CCTCTGCCCATGAGGGGAGBIGGCAGTGACCARGCTGCACTGCCCTGGTGGTGCATTTCCTGCCCCACTCTTTCCTTCTAA
GATCC

SEQ ID:5

>STARS
AGCAGAGATCTTATTTCCCGTATTCCRTTGTGGCACAGCACCTCCCACGCCAARGCARACCAAAGCAAAGGAGCCCTTGAT
GAGGAGGGGCCTTCCCCCAACCTGGTCNCCCACAGGTCCTACATACGTACCCACCCCAGACACACAGAGCTGCTTCCTGCT
CTCACACCAGACTGAGCTGTGCCCAGACARTTCCCCTAGCACTAACCAACTCTTTCAAAAATACATTTTTCTCTARRAAGA
ACAAGTTTAAACAAAGTTGACTCATTTTAAGRACTGTTTAGAAGATAACCTTGTGTTTATTAATTATGTATTTGCAGAAAT
TGGAGGCAGAAGGTTACCARCATTGCCTGGTGYCCAGCCAGGAGGTAGAGCGTGGTGGCATCCAGAACCTTCCTCCAACTC
CTGCCTGGCGTGGTTTTTATTCATCTTTGTATTRCCAAGAARCTTCTCAGTGTCTCAGGAGTGTTAGGCACTCAGTACGTG
TTTGGTAGTTACATGAATGAATGCATAATGACTAAGTGAGTTAATGGATGAAGCTAATTGTCTCTCCCTTTTGCTTTTCCA
GAGCTTTCCAAGGTGAAAGTGTTGGACACTCTTTCTRCATCTCAGATTTAATCAACTAAGAATGCTGCAAATTGAACACCA
GTCCACARAACTCAGGAATACATGAAAAGCATTGTGCOTTATTTTTAACTAACTCAAATTCTATGTCAGTCTCCCTTTTAT
GCTGGATGTTGGCGCTARATCTCAGTGGGTTCCTCATTCYGCCAGACCTGTGTCCAGT TTGGGGGCTTCACATAGAGCCAC
CCCATCACAGGAGAGGGAAGGGTCTTGCTCTTGGTTGCCARCACTCCACCCTCTTGTCTTCCGAGCTTTGATGTTCACTTT
CCTTTTCACCACTCGGAAGCTTCCTGCCATGATACATTGAGACCTCAATGTTAATGCCAATTGGGGTTTGGGGTTCTCATA
AACTCAGAAGTCCAGGAAAATCGCCTGCTGCCTCCCACAACACRCTGAGGGCATTCTGGAATCCTACCACTTACCTGGAGC
CTGCTGGCCTCAACTGTTTTGAAGTCTGTGTCTGGGCCATGCAGATAAATGGGAGGATGTTCTGTGGCCATAARAATACCC
GAAGTCCCACCTAAAGTTGATGCAGGGTCTTCTGCATTTCATTGCARAATTGTTCTATCATTTCTATAGTTTTCAGCCTAC
AGTCAGGGGCCAGGACTTTGCACCCTTGGTARACCTCAATCTCTTCTOCTTCCTGGCTTCTACTCCTTTCTCCCTCAATCC
CARAATCAAGGCCCTTGATTGTCTGGAGGTAGGARAGCCTGGTTCTGGCTCATGATATAGT CTACAT CATAGCCTTTGTCAT
CTCATGGATTCACTCAACAACCGTGTGTGGATGGGGCCACCCAATATGTGRCAGGAGTTGAGGACACGCAGGGTTATGATG
ATGARATAGATAAGGGGCCCACACTCACGGACCCTGCAGGACAGTGGAGCTOYGGACCCAGCATGCGAGTAAAGACCCAGT
GAGCTCACCAGACAGATCATTTAAATCAGGTG

SEQ ID:6

>STAR6
TGACCCACCACAGACATCCCCTCTGGCCTCCTGAGTGGTTTCTTCAGCACAGCTTCCAGRGCCAAATTARACGTTCACTCT
ATGTCTATAGACAARAAGGGTTTTGACTAAACTCTGTGTTTTAGAGAGGGAGTTAAATGCXGTTAACTTTTTAGGGGTGGG
CGAGAGGGATGACAAATAACAACTTGTCTGAATGTTTTACATTTCTCCCCACTGCCTCAAGARAGGTTCACAACGAGGTCAT
CCATGATAAGGAGTAAGACCTCCCAGCCGGACTGTCCCTCGGCCCCCAGAGGACACTCCACAGRGATATGCTAACTGGACT
TGGAGACTGGCTCACACTCCAGAGAARAGCATGGAGCACGAGCGCACAGAGCAGGGCCAAGGTCRCAGGGACAGAATGTCT
AGGAGGGAGATTGGGGTGAGGGTAATCTGATGCAATTACTGTGGCAGCTCRAACATTCAAGGGAGGOGGAAGAAAGAAACAG
TCCCTGTCAAGTAAGTTGTGCAGCAGAGATGGTAAGCTCCAAAATTTGAAACTTTGGCTGCTGGAAARTTTTAGGGGGCAG
AGATAAGAAGACATAAGAGACTTTGAGGGTTTACTACACACTAGACGCTCTATGCATTTATTTATTTARTATCTCTTATTT
ATTACTTTGTATAACTCTTATAATAATCTTATGAAAACGGAAACCCTCATATACCCATTTTACAGATGAGRAAAGTGACAA
TTTTGAGAGCATAGCTAAGAATAGCTAGTAAGTAAAGGAGCTGGGACCTAAACCAAACCCTATCTCACCAGAGTACACACT
CTTTTTTTTTTTCCAGTGTAATTTTTTTTAATTTTTATTTTACTTTAAGT TCTGGGATACATGTGCAGAAGCGMNTGGTTTG
TTACATAGGTATATGTGTGCCATAGTGCGATTGCTGCACCTATCAACCCGTCATCTAGGTTTAAGCCCCACATGCRTTAGCT
ATTTGTCCTGATGCTCTCCCTCCCCTCCCCACACCAGACAGGCCTTGGTGTGTGATGTTCCCCTCCCTGTGTCCARGTGTT
CTCACTGTTCAGCTCCCACTTATGAGTGAGAACGTGTGGTATTTGGTTTTCTGTTCCTGTGTTAGTTTGCTGAGGATRATG
GCTTCCAGCTTCATCCATGTCCCTGCAAAGGACACGATC

SEQ ID:7

>STAR7
ATCATGCCAGCTTAGGCGACAGAGTGAGACTGGACATAATAACAATAATAATAAAAATAAATAAATAAARCAATTATCTGA
GAGGAAAAATTTGATTCATAATAAAGAGAATAAAGGTTTTTGGCGTGTTTGTTTTGTTTTCACCTAAGAACAGCTGTTCCC
CTCATTGGGTTAGTTTTATTTGCAAGCAGAARTCATCTCCGCATGATTTCCAGGGTGATGGARAACTGAATATGAATCCAC
CTTCTGCCATCTATTCACTTGTCACATTTAATAAGACACTCATGCCTATTTTAGCATGTTTTCTTCCCTACCARATGAGT T
AGTAACATCAAGAGATTAAAATAACACAAATAAGAACATTGAAGGTATTCAAATGTTACATACAAATATTARACACAATAT
TATTATAATTATTCCTGGAARTGACATTGCCTCTACTCTCAAGGTAAAGGTCATTTTTCTTGATTTAAACTTTTTTCTCAA
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GTTTGAAATCTCTAAGTTTCAACCCGTAATCTATTTGCAAGTTTGTGCAAATTTTAGGGAT TGAATCCATAGTAATTAGTG
A TTATTGTGGTGTAGGGAGACAAGTCAAAAGAATCAGGACTGCTAGGTAGATGACTAAGGARAGGATGGTTCACGAGGTG
ACRTARAGCACTCAGAAGARAAAGGTCAGGAAACGGAGGACAGARAARAACCTAAGT TCTGCTGGGTGATGCTGAATTTGT
CATSRACAARATCTGCATTGTGGAAGCTTTAGCTATTGAGGAGATTGCTCARGTGTAGAACTGAGAACAATAGGCAGTGAAC
CCGAGRGAACATCAAGAGACTGAGAGAAAATGAACCAGACTTCCAGGTGCTCCATGTTCCAACCAACATTTTGTATTGTCA
GAAGGARTTGAGAGGCAAAAGGAAACCCAATAAAARATAAAACAGGAAAGGGCATACATGATTACCACCCCTTTTCTCACC
AGCTGCTOATGGACCAGCTTTCTCCTAGTGCTATTTTCTTGGTCACTGCATCACTCTGCTAACATAGT TTCCCCACTAGCT
CTGAGGCTG{CCCAGAGGGGAAGCCAGCTGTCATCTCCTTCTTCCACACTCTGTTGGAGGAACCTGTCATTAGCAGCTCCC
TACTAAACGCATTTATGACAAACAGGCAGGAGATAATTAACTAGAARGTGAACARACTCAAACTTCAGAGCCTCTCATTTG
TATGAATGCCCIQGTAAGGTCTTGGGCCTATTTTAATATTTATAAATGTGTTATTTTCTTCTAAAGARAACCACCAAATTG
TATAAGCTACAGANTCTGCAAAACTGAGGTCCATCCATGCACTCAGGATACATTCATAGCATCTCTGAGCTGGAARATATC
TTAAAGGTCATATARGTCCTCCAACACTGCRAGRAATCTCTCTGGCAGCATTCTTTTARAAT CATCATCTAAAAGAGGGARA
TCCCCAGCTGTGT TTGRATTTTGCTCTGTCACTTGTCCAGTTTCCCCATCCATARRAGGGCAACRATATGAATTTCCTGAT
AAGGTAGTTGTTAATATAAATACAAAGTGCGTAGCCACTTCCCTAAGAARAATATGGGGTTTCTGCTTCACAGTCTAGGGA
GAGGAAAAARARGGGGGGNCAGAAGTGATTATTAT TATCATTCTATATTGGARTGT TTTCAGACATAAAAAGCTCACCACG
TCTTAGGCCAGACAGATGCATATGAAAGTTAAGCTAAGTCTTCCTCAT CATGAGCTGCACCTATATCCCCATTACTTCTT
CTAGARCTGCATAATTTATTTATTCTTTCTTCAARAGTTTGAGAGAGCCATTCTTGTCCTCTAAGATTTTTTTTTTTTTTT
TTGGAGACAGAGTCTCCGTCTGI{GCCCAGECTGGAGTGCAATGGCACTATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGA
TTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCRTCCCGAGTAGCTGGGATTACAAGCACGCACCACCACAACCAGCTAATTTTTCGTAT
TTTTTAGTAGAGACGAGGTTTTACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGGGTGATCCACCCACCT

SEQ ID:8

>STARS
GAGATCACCTCGAAGAGAGTCTAACGTCCGTAGGRACGCTCTCGGGTTCACAAGGATTGACCGAACCCCAGGATACGTCGC
TCTCCATCTGAGGCTTGCTCCARATGGCCCTCORCTATTCCAGGCACGTGGGTGTCTCCCCTARCTCTCCCTGCTCTCCTG
AGCCCATGCTGCCTATCACCCATCGGTGCAGGTCLT T TCTGARGAGCTCGGGTGGATTCTCTCCATCCCACTTCCTTTCCC
AAGARAGRAGCCACCGTTCCAAGACACCCAATGGGACATTCCCCTTCCACCTCCTTCTCCARAGTTGCCCAGGTGTTCATC
ACAGGTTAGGGAGAGAAGCCCCCAGGTTTCAGTTACARGGCATAGGACGCTGGCATGAACACACACACACACACACACACA
CACACACACACACACACACGACTCGAAGAGGTAGCCACNAGGGTCATTAAACACTTGACGACTGTTTTCCARAAACGTGGA
TGCAGTTCATCCACGCCAAAGCCAAGGGTGCAAAGCARANACGGAATGGTGGAGAGATTCCAGAGGCTCACCAAACCCTCT
CAGGAATATTTTCCTGACCCTGGGGGCAGAGGTTGGAAACAYTGAGGACATTTCTTGGGACACACGGAGAAGCTGACCGAC
CAGGCATTTTCCTTTCCACTGCAAATGACCTATGGCGGGGGCATTTCACT TTCCCCTGCAAATCACCTATGGCGAGGTACC
TCCCCAAGCCCCCACCCCCACTTCCGCGARTCGGCATGGCTCEACCTCTATCCGGGTGTCACTCCAGGTAGGCTTCTCAAC
GCTCTCGGCTCAAAGAAGGACAATCACAGGTCCARGCCCAAAGCCSACACCTCTTCCTTTTGTTATACCCACAGAAGTTAG
AGAAAACGCCACACTTTGAGACAAATTAAGAGTCCTTTATTTAAGCOGGCGGCCAAAGAGATGGCTAACGCTCARAATTCT
CTGGGCCCCGAGGAAGGGGCTTGACTAACTTCTATACCTTGGT T TAGCRAGGGGAGGGGAACTCARATGCGGTAATTCTAC
AGAAGTAAAAACATGCAGGAATCAARAGAAGCAAATGGTTATAGAGAGARAAACAGTTTTAAAAGGCAAATGGTTACAARA
GGCAACGGTACCAGGTGCGGGGCTCTAAATCCTTCATGACACT TAGATATAGGTGCTATGCTGGACACGAACTCAAGGCTT
TATGTTGTTATCTCTTCGAGARARATCCTGGGAACTTCATGCACTGTTTGTGRCAGTATCTTATCAGT TGATTGGGCTCCC
TTGAAATGCTGAGTATCTGCTTACACAGGTCAACTCCTTGCGGAAGGGGGTTCOGTAAGGAGCCCTTCGTGTCTCGTAAAT
TAAGGGGTCGATTGGAGTTTGTCCAGCATTCCCAGCTACAGAGAGCCT TATTTACRTGAGAAGCAAGGCTAGGTGATTAAA
GAGACCAACAGGGAAGATTCAAAGTAGCGACTTAGAGTAAAARCAAGGTTAGGCAT RICACTTTCCCAGAGAACGCGCARA
CATTCAATGGGAGAGAGGTCCCGAGTCGTCAAAGTCCCAGATGTGGCGAGCCCCCGGORGGARAARACCGTGTCTTCCTTAG
GATGCCCGGAACAAGAGCTAGGCTTCCGGAGCTAGGCAGCCATCTATGTCCGTGAGCCGRCGGGAGGGAGACCGCCGGGAG
GCGAAGTGGGGCGGGGCCATCCTTCTTTCTGCTCTGCTGCTGCCGGGGAGCTCCTGGCTGOCGTCCAAGCGGCAGGAGGCC
GCCGTCCTGCAGGGCGCCGTAGAGTTTGCGGTGCAGAGT

SEQ ID:9

>STARS

ATGAGCCCCCAAAAATGATCCTCTGGCTTATGACAACCTGATGCAGCCCAGGAAATGCCTGCAACATe CCACTAGCAGCT
GGGAACCCCTCTGTGAGGAAGAGAACGTTTTACATTAAGARACCCTTTGTTTTGCAGCAGAGACTATTORGGTCACACATG
TGTGGCCTCTCAGTTCTTTGAGCCATTTGAAGTTCTCTATCCTTGCTGGGAGGCTGAGCTCTCCATGGAANCCTGGTCCGA
TAGTGAGAGGAGCAGACCCTCTGGAAACACCTTTTTACACCTGACCARAAGCAGCCAGTCATGGGCCAGTGATGCAACAAGG
TCAACCGGTGCATTCTGGCCCCTCAGAAARGCAGCCCCCGGGAAGGTCAGGAGGAGGCTGCTGACTCCCTCTTSCCCTGCA
GCCGCCCCARGCACACCCAGGAGCCCTGCAGGTTTGGGTTCACCAGGTGCCAGCAGGTCCCACGATGCTGCATT NCTTACG
AGCTCCTGGAGGATGCAGATGGT CCTGGTCAGAGGCTGCATTCTGAGTATCAGGAGCCATGGGGCAACGTTTCTGORATTG
AGGAAGGEGCATTTCTGGGGTGGGCAGAACAAAGGTCT T TGECTGAGCTGGAGCATCCGCCTCCATCAGTGTTTTCCEGCA
ACTGTACTATCCATCGTCTTCCCTTCCCACAGCTGACCATGGCTTTGGAAAATGCTCTGAAACTTTCTTTTCAGARGAGTT
GACTCCCAACTCCACACTTAGGGGAAGTCAAGCCTACTTCTCAGAATTCAGAGAAGGCATAAAAAAGAATTCATTTCTAAN
GGCCCTTTAGAAGTAACTTCAGGTCTGACAGCGGCCAGCTAAT TTCTGGTCGCCTTCCAGGARTCTTCTGACTGCAARAAA
AAAGCATTTACCACCTGAACACAAACCCAGTTACAGATAGAAAAACATAGTCATTTAAATAGAATATAAGCATCTGGCCTC
TGCCCATCATAATGGAGTAACACAAAAATCTATTTTCAARAGGARACTAAATATTATTGACCARAACATGAATGGGGAGAC |
CTCAGGGTGATACAGCTCTTGCCTGGATGGAATTTGTAATCAAGAGGATGAGACAGGATTGTAACTTGTGCCAATGTGARA
GGGTTTGCTCAGGTATCATTCATTTTGCTTARATGCATGGGTAAT TTCCARAGTTCTTTGGAGCTGARTTTCACAATTTAG
TGCAGGTCCTGGTGAGCCCACCT TGACTTATCTCACAGTACAATGCAGTGGCGTGGCTACAATGCTGGGCARGAGAAGCCA
ATGTCAACAGCCCAGGAGTGGCTGGGTCCTTACCAGGCTCCCAGGCATGCTTCATGGTGGGCCCTGGGCTGGGAGGAACAG
CACCTTTGCCTGGTCCATGAGTATCTGGGTCAARCTCTCCTGTGGACACAGAAGGCCATGGCGACAGGCATTCCCAGGARA
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AGAARAGGGCAGCAGCTGAAATCGTCAGGTGGAGAAGGCAGT CATCCTTGCTCAGTCARCTCTAATCCGGCTGCCTCCTCC
CCAGCTTCAGGGTGAACCTCTCCTAAGCTGTGTCT T TGGTATCTGATGGGCATTAGGTGCTGGTGAARARGCTGGAGEGTC
X TTGGGATATTACAGAAGCCCAATCTAGCCTTGTATTCAATATCTAGGCACTCTCACCCCTGAAGT TCTACGT TTCCAGA
TTACTGARARCATGGGAAAGCATGTGTGTGATGTCTGAGGTCCCCCTCAGCCTCTGGTGTAGGGTTAGGAGEGCTCTAAAG
GGTEGCAGCTCCAGTGTCCCAGTGGGGCCTGAAGT TGETCCCTTCCCTTCCCAGCTCCCAT CCATGETTTAGCCCARTCCC
TTCCGRACCTAAGAGTACTGCACATGGATGCTCCACGCAGAGCCTCTGCTCCACTCCCAGGAAGTG

SEQ ID:1W

>STAR10 .
AGGTCAGGAGTICAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCCCTACAARAAATACARAAATTAGCCGGGCETGGT
GGGGGGCGCCTANAATCCCAGCTACTCAGGATGCTGAGACAGGAGAATTGT TTGRAACCCGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAA
CTGAGATCGCGCCAQTGCACTCCAGCCTGGTGACAGAGAGAGACTCCGTCTCAACARCAGACAAACAAACARACARACAAC
AACAAAAATGTTTACKGACAGCTTTATTGAGATARAATTCACATGCCATAAAGGTCACCTTCTACAGTATACRATTCAGTG
GATTTAGTATGTTCACMAGTTGTACGTTGTTCACCATCTACTCCAGAACATTTACATCACCCCTAARAGRAGCTCTTTAG
CAGTCACTTCTCATTCTOQCCAGCCCCTGCCAACCACGAATCTACTNT CTGTCTCTATTCTGAATATTTCATATARAGGAG
TCCTATCATATGGGCCT TTRACGTCTACCTTCTTTCACTTAGCATCATGTTTTTAAGAT TCATCCACAGTGTAGCACGTGT
CAGTTAATTCATTTCATCTTAYGGCTGGATAATGCTCTATTGTATGCATATCCCTCACTTTGCTTATCCATTCAT CAACTG
ATTGACATTTGGGTTATTTCTART TTTTGACTATTATGAGTAATGCTGCTATGAACATTCCTGTACCAATCGTTACGTGGA
CATATGCTTTCAATTCTCCTGAGNATGTAACTAGGGTTGGAGTTGCTGGGTCATATGTTARCTCAGTGTTTCATTTTTTTG
AAGAACTACCARATGGTTTTCCAARAQTGGATGCAACACTTTACATTCCCACCAGCAAGATATGAAGGTTCCAATGTCTCTA
CATTTTTGCCAACACTTGTGATTTTCRITTATTTATTTATTTATTTAT T TATTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTCACCC
AGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATTTCASCTCACTGCAATCTCCACCTCTCGGGCTCARGCGATACTCCTGCCTCAACCTCC
CGAGTRACTGGGATTACAGGCGCCCACCARCACACCAAGCTAATTTTT TGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCATCATGT
CGGCCAGGNTGTACTCGAACTCTGACCICAAGT

SEQ ID:11

>STARL1
GATTCTGGGTGGGTTTGATGATCTGAGAGTCCCTTGRATAAAAAGAATTCTAGARAAGCTGTGAAACTTCACCTTTCCCCT
ATTCTTAACCTTACTTGCCTTTGGGAGGCTGAGGCAGBAGGATGACTTAAGGCCAGGAGTTTGAGAATGTAGTGAGCTATG
ACCACACCGGTTACACTCAAGCCTGGGCGAGACCACAACRAAAACCTTACCTGCCAACTGCTCCATGCTGGAAATTTATTT
CGTTTCTTGGATTGTGGAAAGAACTGGCTTACTGAAAACCACACTTCTCTARAACCCTTCTTCCAGTTAGGTGT TAAGATT
TTAACAGCCTTTCCTATCTGAATAAAAACTGCACACAAAGTARACTTAAGAGATGTCAACAACTCATCTGTTTGTTACAAG
ATGAGTCTCCATGCTTCATCGCCTGTGGGGRAATCCTCATCAGCRTCTAGTGGCAAAGACTCCTGTGTGCTCACCGARACGC
TCCCCTTCCTCCAGGGCACACAGTCACATGGATTTCCCATGCACCCTGGCAGCTCAGCAGGAGTCCATGACTTAAGAAGGC
CAATGGACTGTGGGTGAAGTCTGTGGACGGGGAAGCCACATGCGTCACT TCCAGGCCTGGGCGTGTGCATCCTCCACTCTC
TTCCCCTGTGGGTGCAGRAGGCGGGGCAGAGGGCCCTGARACCTTGGAGGTCGGTGGAGCCCAAAATGAAGGAGCGTGGGC
CTCTGGGTCTTCATGTAAATTTAGGTAACACTGAACTGTCAGGTGAACARGAAATAARACGTCAAATGTATTCAGTCGATTA
GATTTGGTGATGGTTGTTACAGCGGTTACCCTCCCTCAACATAATAAATTRT CAAACAACTCATAATGGCTCACTCATGTA
TAAAATATTCCATATGAAATCCCGGGATAACATGCTTATTCTAGCTCAAGC N AATCAGAGTAGTCCATCTGAGGGAGGAG
ATAGTAGAGGGCAGCAAGGGGTTGTCACTGAAGATAACTAGCCTTGCTAAAAGRATGGT TGAAGAAGTGAGCTACAGATAG
GGTAAATCCACATCTCAGACATTCTGTGATGGTCCTGATATTATCCTAAAGTAAAATGTAGAGTTGAACCATTTTAATTAG
ATTCTAGAATTCTATTAATTTATAAGATGGGCATTTCCACAAAGGACTARACAARGTACAAGAGGATTAAATAATCATCCA
CATGGGAGGCACCGCCTTGCACTTTAAAATGATGGAGCTTATCAAGACTGGCTGTGGATAT CTGTCCCTGGGAGGGTTTTT
TCCCCCATTTTTTTCCTTTTTGAGACATGTTCTCGCTATGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCT

SEQ ID:12

>STAR12
ATCCTGCTTCTGGGARGAGAGTGGCCTCCCTTGTGCAGGTGACTTTGGCAGGACCAGCAGAAACKCAGGTTTCCTGTCAGG
AGGRAGTGCTCAGCTTATCTCTGTGAAGGGTCGTGATARGGCACGAGGAGGCAGGGGCTTGCCAGARTGTTGCCTTTCTGT
GCCATATGGGACATCTCAGCTTACGTTGTTAAGARATATTTGGCAAGAAGATGCACACAGAAT TTCTSTAACGAATAGGAT
GGAGTTTTAAGGGTTACTACGAAAAAAAGARAACTACTGGAGAAGAGGGAAGCCAAACACCACCAAGT N'GARATCGATTT
TATTGGACGAATGTCTCACTTTAAATTTAAATGGAGTCCAACTTCCTTTTCTCACCCAGACGTCGAGAAGRTGGCATTCAA
AATGTTTACACTTGTTTCATCTGCCTTTTTGCTAAGTCCTGGTCCCCTACCTCCTTTCCCTCACTTCACAT NGTCGTTTC
ATCGCACACATATGCTCATCTTTATATTTACATATATATAATTTTTATATATGGCTTGTGARATATGCCAGACKRAGGGATG
AAATAGTCCTGARAACAGCTGGAAAATTATGCAACAGTGGGGAGATTGGGCACATGTACAT TCTGTACTGCAAAGT TGCAC
AMCAGACCRAGTTTGTTATAAGTGAGGCTGGGTGGTTTTTATTTTTTCTCTAGGACAACAGCTTGCCTGGTGGAGTRGGCC
TCCTGCAGARGGCATTTTCITAGGAGCCTCAACTTCCCCAAGAAGAGGAGAGGGCGAGACTGGAGTTGTGCTGGCAGSACA
GAGACAAGGGGGCACGGCAGGACTGCAGCCTGCAGAGGGGCTGGAGAAGCGGAGGCTGGCACCCAGTGGCCAGCGAGGOCC
AGGTCCAAGTCCAGCGAGGTCGAGGTCTAGAGTACAGCAAGGCCAAGGTCCAAGGTCAGTGAGTCTARGGTCCATGGTCAR
TGAGGCTGAGACCCAGGGTCCAATGAGGCCARGGT CCAGAGTCCAGTAAGGCCGAGATCCAGGGTCCAGGGAGGTCAAG

SEQ ID:13

>STARL3
CTGCCCTGATCCCTTAATGCTTTTGGCCCAGAGCACCCCGCTAAGTCCAACCCCAGAGGGGCCTCATCCGCARAGCCTCGG
GAAGAGGACAGTGACGGAGGCGGCTGCCCTGTGAGCTGCACGGGGCAGRATGTCCTTTTGGCGTCATGTTGGATGTCCACA
CATCCATATGGGGTCAGTTCTATTAGGATTCCTTCGGGAAGAGGTAGAGGGTAGGAGGGGTTAAGCCACGAGACGAGGCAT
GCAGAGGGGTGGCCTGGATGGGTCTGCACTGCTGTCCATGCACACGGGGAGCGTTGCARATTGTGCTTCCCAGCCCATAGT
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CCCCCACAGAGGAGCCCGGGAGTCCCTGGTGGGCGTCTGTGTTCCTGCARGGAGCCAGTGGAGATGGCCCCGTGAACTCT

RICCCCCTTGCCTTGGTGGGGTCTCTGGCAGGTTTATGGAGCCGTACATCTTTGGGAGCCGCCTGGACCACGACATCATC
GASCTGGAACAGACAGCCACGCACCTCCAGCTGGCCTTGAACTTCACCGCCCACATGGCCTACCGCAAGGGCATCATCTTG
TTTAYAAGCCGCARCCGGCAGTTCTCGTACCTGATTGAGAACATGGCCCGTGACTGTGGCGAGTACGCCCACACTCGCTAC
TTCAGRGGCGGCATGCTGACCARCGCGCGCCTCCTCTTTGGCCCCACGGTCCGCCTGCCGGACCTCATCATCTTCCTGCAC
ACGCTCAACAACATCTTTGAGCCACACGTGGCCGTGAGAGACGCAGCCAAGATGARCATCCCCACAGTGGGCATCGTGGAC
ACCAACTGCAACCCCTGCCTCATCACCTACCCTGTACCCGGCAATGACGACTCTCCGCTGGCTGTGCACCTCTACTGCAGG
CTCTTCCAGACGGCCATCACCCGGGCCAAGGAGAAGCGGCAGCAGGTTGAGGCTCTCTATCGCCTGCAGGGCCAGAAGGAG
CCCGGGGACCAGGGGCCAGCCCACCCTCCTGGGGCTGACATGAGCCATTCCCTGTGATGTTCACTCTCCTCCCAAAGCAAA
CCACAGCCAAGCKTGTCTGAGCTGGGAGTCCCCTTCCCCAGCCCTGGGTCAGCGGCATCCTCAGTCGTTGTTACTTACTCA
GCTGATGTCACAGRGCAGACATCCACCGTTCCACCACAGAACCAGTGGCTGAGCGGACCAACGTTGCCATGTGCGTTTGCT
CTGTGGGGAACAGAGCACAGAGGGTGAGCGACATGTGCAGAACGGCCCCTTGGCTGCAGT TAGGACCTCAGTGGCT

SEQ ID:14

>STAR14
AGCAAGGACCAGGGCTCTGCOTCCCCAGTCAGCATGAGCAGAGCAGACTCCTTTGAGCAGAGCATCAGGGCAGAAATAGAA
CAGTTTCTGAATGAGAAARGACRGCATGAGACCCAAAAATGTGATGGGTCAGTGGAGARGAAACCAGACACACATGAAAAT
TCGGCGAAGTCACTCTCGAAATCECACCAAGAGCCGGCTACAAAGGTGGTGCACCGGCAGGGCCTGATGGGCGTCCAGAAG
GAGTTCGCCTTCTGCAGACCTCCCOQGGTTAGCAAAGACARACGTGCAGCCCAGAAGCCTCAGGTCCAAGGTCACGACCAC
GACCACGCAGGAGAAGGAGGGCAGCARARAGCCAGCAACCCCCACCGCCCTTCAGAAGCAGTACAGAATAAARGTGGGATT
BAAAGGAACGCCAGCACCGCAAGGAGGAGAAAGCGAGTCACGAGCGCCGTACAGGCGCCCGAGGCGTCCGACTCCAGCAGC
GACGACGGCATTGAGGAGGCCATCCAGCTQTACCAGGTGCAGAAARCACACAAGGAGGCCGACGGGGACCCGCCCCAGAGG
GTCCAGCTCCAAGAGGAAAGAGCACCTGCCRCTCCCGCACACAGCACAAGCAGCGCCACAAAAAGTGCCTTGCCAGAGACC
CACAGGARAACACCCAGCAAGAAGAAGCCAGNGCCCACCAAGACCACGGACCCTGGTCCAGGG

SEQ ID:15

>STAR1S5
CAGTACATGCAGAACTGAGTCCAAACGAGACGGACAGSAAACCCCGCAGTGGGCTCCCAGACATTCCTGGGGGAAAGGGAT
CCTAACCACAGGCAGTTAAAGTCATCTCCTCCAACCCTOTATGACACAGGCTGTGCGCTGTCATTTAAAAGCTGAGTGAAA
TTTAACCCTTTTCCCATTTAGARAAACAAAGCGCAGCTGGCTGCCAGCACTCATTTAATTTTACATARACGTGCTCTTTGA
GGCTGAAGCAAATCTGACTGATTTTCAATGTGAAAATAAAARGTAAAAACTGTTCTTGGAATTATTTCTARACAGAACATC
AGAATCGTCTGAATCATCAGAATCGGCTATTTTGGAAAAAT COQATTCATCAAACGAATCTTCGGCCAACAACTGTTAGAG
AACGATGTTAACACCACGCATAGGAATGTTACATTTTCTAGAATRIGACATTTTCATTGACGGAAAATTACTGTATCTTGT
ATATGGAAATACCACTACTAAAAACATAATGCTATAAATAGAATGATGTCTTTTGTTTCCAAAGTCAATATACTCGAGCAA
TGCAAAAATAATAATAAAAGTGAGATACTTCATGGCAAAGCTGCCGCRGGATAAACATTGCAGCCACAAGTGCCCCCAGTA
TTCTCGGGGCAAACTGGAAAAGGGCTAACAGGCAACATTTTCATGTTART CTACTGAGTGCAGTAATTATTTTTAARAATA
TACATGAATAATGAAAAAACTGTGGTATGGTTTTARAGAAATTTCCATAACCTGGTGAAACT CTTCACACAGGGTAATAGG
TTCATAAAGCCTTGGTCCTCTGCAAAACAAGCATCAACTTGACAATGACTANAAGAAGCARCAGCAAAACTGTCACGCATT
TGGAGCCATGGCCTGGGTTGGGCCGGTGTAAAGCTCTCCGCCCTCTGGAGCAAGTCTGGGCCCCAGCGGCTGGCATGTGGG
CACTGCAGGGCCTGGGTTGGGCAGGTGTGCAGCTCTCCGTCATCTGAGCCTAGTCTGAGGCCTGGTGGCTGGCACGTGGGC
CCTGCAGGGCCTCTACTTCTCACCCCAGCTCCACTTCCCTCCCTGCCCTCACTGGOTCTCACAGAGCCAATGRACACTGGG
GTCAGATTCAGGGCCCAGCATCCACTGCAGTGGGCACTGCCCTTCCACARAGGCCTGEGQTCCAGGAAGCARCCCCCACCTCA
GCCACACAGTAGGGCAACAGGAAATCCCATTCCCCCATGCCAGTGACTACACCAGGGAAGGGGCTCACGTGAGGCTGGCCC
CAGGCCTGCTGTGAGACCGCGTTGTCTATGAGCTTGGATTTARGGAACT TGGGAGCARGARGCTTTCTTTCATTACGGGCC
ACCAGCAGGGAAAARAGTTAGCCCAACGCAGTTGACAGTCACACCCCCACCAGGACCCCAGRGCACAGAAGGAGGGAAGAG
GACAACAGAGGATGAGGTGGGGCCAGCAGAGGGACAGAGAAGAGCTGCCTGCCCTGGAACAGSCAGAAAGCATCCCACGTG
CAAGAARAAAGTAGGCCAGCTAGACTTAAAATCAGAACTACCGCTCATCAAAAGATAGTGTARCATTTGGGGTGCTATAATT
TTAACATGTCCCCCAAAAGGCATGTGTTGGARATTTAATCCCCAACAAACCAGGGCTGGGAGGTGSAGCCTCATGAGAGGT
GGTGAGGCCATGAGGGTGGAGTGAATGGATGAATGCCATTGTCTCGGGAATGGGCCTCTTCTACAAOGACGAGTTCAGCCC
CCCTTTCTCTTGCTCACCCTCTCTTTGCCCTTTCGCTAGGGAGTGACGTAACARGARGGCCCTCACAARATGCTGGCACCT
TGATCTTGGACTC

SEQ ID:16

>STAR16
CGCCCACCTCGGCTTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGTCACTGCGCCCATCCTGATTCCAAGTCTTTAGRTAATA
ACTTAACTTTTTCGACCRATTGCCAATCAGGCAATCTTTGAATCTGCCTATGACCTAGGACATCCCTCTCCCTACAAGTTG
CCCCGCGTTTCCAGACCARACCAATGTACATCTTACATGTATTGATTGARGTTTTACATCTCCCTAAAACATATAAAACCA
AGCTATAGTCTGACCACCTCAGGCACGTGTTCTCAGGACCTCCCTGGGGCTATGGCATGGGT CCTGGTCCTCAGATTTERC
TCAGAATAAATCTCTTCARATATTTTCCAGAATTTTACTCTTTTCATCACCATTACCTATCACCCATAARGTCAGAGTTTTY
CACAACCCCTBCCTCAGATTCAGTAATTTGCTAGAATGGCCACCAAACTCAGGAAAGTATTTTACTTACAATTACCAATTT
ATTATGAAGAACTCAAATCAGGAATAGCCAAATGGAAGAGGCATAGGGAAAGGTATGGAGGAAGGGGCACAAAGCTTCCAT
GCCCTGTGTGCACACCACCCTCTCAGCATCTTCATGTGTTCACCAACTCAGAAGCTCTTCARACTTTGTCATTTAGGGGTT
TTTATGGCAGTTCCACTATGTAGGCATGGTTGATAAAT CACTGGTCATCGGTGATAGAACTCTGTCTCCAGCTCCTCTCTC
TCTCCTCCCCAGAAGTCCTGAGGTGGGGCTGAAAGTTT CACAAGGTTAGTTGCTCTGACAACCAGCCCCTATCCTGAAGCT
ATTGAGGGGTCCCCCAAAAGTTACCTTAGTATGGT TGGAAGAGGCTTATTATGAATAACAAAAGATGCTCCTATTTTTACC
ACTAGGGAGCATATCCAAGTCTTGCGGGAACAAAGCATGTTACTGGTAGCAAATTCATACAGGTAGATAGCAATCTCAATT
CTTGCCTTCTCAGAAGAAAGAATTTGACCAAGGGGGCATAAGGCAGAGTGAGGGACCAAGATAAGTTTTAGAGCAGGAGTG
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AAAGTTTATTAAAAAGTTTTAGGCAGGAATGAAAGAAAGTARAGTACAT TTGGAAGAGGGCCARGTGGGCGACATGAGAGA |
{TCAAACACCATGCCCTGTTTGATGTTTGGCTTGGGGTCTTATATGATGACATGCT TCTGAGGGTTGCATCCTTCTCCCCT
GATTCTTCCCTTGEGGTGGGCTGTCCGCATGCACAATGGCCTGCCAGCAGTAGGGAGGGGCCGCATG

SEQ ND:17

>STAR
ATCCGAGSGGAGGAGGAGAAGAGGAAGGCGAGCAGGGCGCCGGAGCCCGAGGTGTCTGCGAGRACTGTTTTARATGGTTGG
CTTGARAANGTCACTAGTGCTAAGTGGCTTTTCGGATTGTCTTATT TAT TACTTTGTCAGGTTTCCTTAAGGAGAGGGTGT
GTTGGGEGTAGGGCAGGACGTGGACTGGGGAAACCTCTGCGTTTCTCCTCCTCGGCTGCACAGGGTGAGTAGGARRCGCCT
CGCTGCCACTTAACAATCCCTCTATTAGTAAATCTACGCGGRGACT CTATGGGAAGCCGAGAACCAGTGTCTTCTTCCAGG
GCAGAAGTCACCNGTTGGGAACGGCCCCCGGETCCCCCTGCTGGGCTTTCCGGCTCTTCTAGGCGGCCTGATTTCTCCTCA
GCCCTCCACCCAGC]TCCCTCAGGGACTTTTCACACCTCCCCACCCCCATTTCCACTACAGTCTCCCAGGGCACAGCACTT
CATTGACAGCCACACBRAGCCTTCTCGTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTC
TGTCATAATTTCCTTGOYGCTTTCGCCACCTTARACAARAAAGAGAAAAARATAAAATAARANAAACCCATTCTGAGCCAA
AGTATTTTAAGATGAAT CSAAGAARAGCGACCCACATAGCCCTCCCCACCCACGGAGTGCGCCAAGACGCACCCAGGCTCCA
TCACAGGGCCGAGAGCAGCOCCACTCTGGTCGTACT TTTGGGTCARGAGATCTTGCRARRGAGG

SEQ ID:18

>STAR18
ATCTTTTTGCTCTCTAAATGTATTGRTGGGTTGTGTTTTTTTTCCCACCTGCTAATAAATATTACATTGCARCATTCTTCC
CTCAACTTCAAAACTGCTGAACTGAAACAATATGCATARARGARRATCCTTTGCAGAAGAARARARGCTATTTTCTCCCAC
TGATTTTGAATGGCACTTGCGGATGCAGYTCGCAAATCCTATTGCCTAT TCCCTCATGAACATTGTGARATGAAACCTTTG
GACAGTCTGCCGCATTGCGCATGAGACTGRCTGCGCAAGGCAAGGGTATGGTTCCCAAAGCACCCAGTGGTARATCCTAAC
TTATTATTCCCTTAARATTCCAATGTAACARCGTGGGCCATARARGAGT TTCTGAACAAAACATGTCATCTTTGTGGARAG
GTGTTTTTCGTAATTAATGATGGAATCATGCTSATTTCAAAATGGAGGTCCACGATTTGTGGCCAGCTGATGCCTGCAAAT
TATCCT

SEQ ID:19
>3TAR1Y
TCACTTCCTGATATTTTACATTCAAGGCTAGCT TTATGCATATGCAACCTGTGCAGTTGCACAGGGCTTTGTGTTCAGARA
GACTAGCTCTTGGTTTAATACTCTGTTGTTGCCATCTTGACRTTCATTATAATATAATTTTTGAATTTGTGTTTTGAACGT
GATGTCCAATGGGACAATGGAACATTCACATAACAGAGGAGARAGGTCAGGTGGCAGCCTCAATTCCTTGCCACCCTTTTE
ACATACAGCATTGGCAATGCCCCATGAGCACAAAATTTGGGGGARCCATGATGCTAAGACTCAAAGCACATATAAACATGT
TACCTCTGTGACTAAAAGAAGTGGAGGTGCTGACAGCCCCCAGAGRCCACAGTTTATGTTCAAACCAAAACTTGCTTAGGG
TGCAGAARGAAGGCAATGGCAGGGTCTARGARACAGCCCATCATATSCTTGTTTATTCATGTTACGTCCCTGCATGAACTA
ATCACTTACACTGAAAATATTGACAGAGGAGGAAATGGARAGATAGGOCAACCCATAGTTCTITTTTCCTTTTAGTCTTTCC
TTATCAGTAARACCAAAGATAGTATTGGTARAATGTGTGTGAGTTAAT TARTGAGTTAGTTTTAGGCAGTGTTTCCACTGTT
GGGGTAAGAACAAAATATATAGGCTTGTATTGAGCTATTAAATGTAAAT TATGGAATGTCAGTGATTCCAAGTATGAATTA
AATATCCTTGTATTTGCATTTAAAATTGGCACTGAACAACAAAGATTAACAGRAAAATTAATAATGTAAAAGTTTAATTTT
TACTTAGAATGACATTAAATAGCAAATAAAAGCACCATGATAAATCAAGAGAGAGACTGTGGAAAGAAGGARAACGTTTTT
ATTTTAGTATATTTAATGGGACTTTCTTCCTGATGTTTTGTTTTGTTTTGAGAGEQAGGGATGTGGGGGCAGGGAGGTCTC
ATTTTGTTGCCCAGGCTGGACTTGAACTCCTGGGCTCCAGCTATCCTGCCTTAGCTRCTTGAGTAGCTGGGACTACAGGCA
CACACCACAGTGTCTGACATTTTCTGGATTTTTTTTTTTTTTTTATTTTTTTTGTGAGRCAGGTTCTGGCTCTGTTACTCA
GGTTGCAGTGCAGTGGCATGATAGCGGCTCACTGCAGCCTCAACCTCCTCAGCTTAAGCRACTCTCCCACTTCAGCCTCCT
GAGTAGCCAGGACTACAGTTGTGTGCCACCACACCTGTGGCTAATTTTTGTAGAGATGGGATCTCTCCACGTTGCCGAGGT
TGGTCTCCAACTCCTGGTCTCAAGCGAACCTCCTGACTTGGCCTCCCGAAGTGCTGGGATTAGAGGCTTGAGCCACTGCAT
CCAGCCTGTCCTCTGTGTTAAACCTACTCCAATTTGTCTTTCATCTCTACATARACGGCTCTT RICAAAGTTCCCATAGAC
CTCACTGTTGCTRAATCTAATAATAAATTATCTGCCTTTTCTTACATGGTTCATCAGTAGCAGCATTAGATTGGGCTGCTCA
ATTCTTCTTGGTATATTTTCTTCATTTGGCTTCTGGGGCATCACACTCTCTTTGAGTTACTCATTCSTCATTGATAGCTTC
TTCCTAGTCTTCTTTACTGGTTCTTCCTCTTCTCCCTGACTCCTTAATATTGTTTTTCTCCCCAGGCTL TAGTTCTTAGTC
CTCTTCTGTTATCTATTTACACCCAATTCTTTCAGAGTCTCATCCAGAGTCATGAACTTAAACCTGTTTRTGTGCAGATAA
TTCACATTATTATATCTCCAGCCCAGACTCTCCCGCAAACTGCAGACTGATCCTACTG

SEQ ID:20

>STAR20
GATCTCAAGTTTCAATATCATGTTTTGGCAAAACATTCGATGCTCCCACATCCTTACCTARAGCTACCAGAARGGCRTITGG
GAACTGTCAACAGAGCTACAGAAAAGTCAGTAAAGACCAATGGACCCCTCAAACAAARACAGCCAAGCTTTTCTGCCAAAR
AGATGACTGAGAAGACTGTTAAAGCARAARACTCTGTTCCTGCCTCAGATGATGGCTATCCAGARATAGARAAATTATTYC
CCTTCRATCCTCTAGGCTTCGAGAGTTTTGACCTGCCTGAAGAGCACCAGATTGCACATCTCCCCTTGAGTGAAGTGCCTS
TCATGATACTTGATGAGGAGAGAGAGCTTGARAAGCTGTTTCAGCTGGGCCCCCCTTCACCTTTGAAGATGCCCTCTCCAC
CATGGAAATCCAATCTGTTGCAGT CTCCTTTAAGCATTCTGTTGACCCTGGATGTTGAATTGCCACCTGTTTGCTCTGACA
TAGATATTTAAATTTCTTAGTGCTTTAGAGT TTGTGTATAT TTCTATTAATAAAGCATTATTTGTTTAACAGARAAAAARGA
TATATACTTAAATCCTAAAATAARATAACCATTARAAGGAAAAACAGGAGT TATAACTAATARGGGAACAAAGGACATAAA
ATGGGATAATAATGCTTAATCCAAAATAAAGCAGAAAATGAAGAAAAATGAAATGAAGAACAGATAAATAGARAACAAATA
GCAATATGAAAGACAAACTTGACCGGGTGTGGTGGCTGATGCCTGTAATCC

SEQ ID:21
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XSTAR21
GATCAATAATTTGTAATAGTCAGTGAATACAAAGGGGTATATACTARATGCTACAGAAATTCCATTCCTGGGTATARATCC
TAOGRCATATTTATGCATATGTACACCARGATATATCTGCAAGAATGTTCACAGCARAT CTCTTTGTAGTAGCAARAGGCCA
ARAGRTCTATCAACAAGAARATTAATACATTGTGGCACATAARTGGCATCCTTATGCCAATARAAATGGATGARATTATAGT
TAGGTXRCAAAAGGCAAGCCTCCAGATAATTTATATCATATAATTCCATGTACAACATTCAACAACAAGCARARCTAAACAT
ATACARAYGTCAGGGAAAATGATGAACAAGGTTAGAAAATGATTAATATAAAAATACTGCACAGTGATAACATTTAATGAG
ARAARAAGAAGGAAGGGCT TAGGGAGGGACCTACAGGGAACTCCAAAGT TCATGGTAAGTACTARATACATAATCAAAGCA
CTCARAAATAGRAAATATTTTAGTAATGTTTTAGCTAGTTAATATCT TACTTAAAACARGGT CTAGGCCAGGCACGGTGGCT
CACACCTGTAAYCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGT

SEQ ID:22

>STAR22

CCCTTGTGATCCACCCOCTTGGCCTCCCARAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGT CACTACGCCCGGCCACCCTCCCTGTA
TATTATTTCTAAGTATACRATTATGTTAAAARAAGTTTAAARRATATTGATTTAATGAATTCCCAGAAACTAGGATTTTACA
TGTCACGTTTTCTTATTATADAAATAAAAATCAACAATAAATATATGGTAAAAGTAAAARGAARARCAAARACAARARGTG
AAAAAAATAAACAACACTCCTGTCARAAAACAACAGT TGTGATAAAACTTARGTGCCTGARAATTTAGARACATCCTTCTA
BAGAAGTTCTGAATAAAATAAGSAATAARATAATCACATAGTTTTGGTCATTGGTTCTGTTTATGTGATGGATTATGTTTA
TTGATTTGTGTATGTTGAACTTANCTCAATAGATGCAGACAAGGCCTTGATAARAGTTTTTAACACCTTTTCATGTTGARA
ACTCTCAATAGACTAGGTATTGATGRAACATATCTCAARATAATAGAAGCTATTTATGATAAACCCATAGCCAATATCATA
CTGAGTGGGCAAAAGCTGGAAGCATTOCCT TTGAAAACTGGCACAAGACAAGGATGCCCTCTCTCACCACTCCTATTAAAT
GTAGTATTGGAAGTTCTGGCCAGAGCAAYCAGGCAGGAGAAAGARAAGGTATTAAAATAGGAAGAGAGGAAGTCARATTGT
CTCTGTTTGCAGTAAACATGATTGTATATRTAGAAAACCCCATTGTCTCATCCTAAAAACTCCTTAAGCTGATAAACAACT
TCAGCAAAGTCTCAGGATACARAATCAATGNGCAAARATCACAAGCATTCCTATACACCGATAATAGACAGCAGAGAGCCA
AATCATGAGTGAAGTCCCATTCACAATTGCTTQARAGAAAATARAATACTTAGGAATACAACTTTCACGGGACATGAAGGA
CATTTTCAAGGACAACTAAAAACCACTGCTCAASGAAATGAGAGAGGACACAAAGAAATGGAARAACATTCCATGCTCATG
GAAGAATCAATATCATGAAAATGGCCATACTGCCORAAGTAATTTATAGATTCAATGCTAACCCCATCAAGCCACCATTGA
CTTTCTTCACAGAACTAGAAAAAAACTATTTTAAAARTCATATGTAGTCAARAAGAGT CGGTATAGCCAAGACAATCCTAA
GCATAAAGAACAAAGCTGGATGCATCACGCTGACTTCAQACCATACTACAAGGCTACAGTAACCAAAACAGCATGGTACTG
GTACCAAAACAGATAGATAGACCGATAGAACAGAACAGARGCCTCGGAAATAACACCACACATCTACAACCCTTTGATCTT
CAA

SEQ ID:23

>STAR23
ATCCCCTCATCCTTCAGGGCAGCTGAGCAGGGCCTCGAGCAGCTGGRGGAGCCTCACTTAATGCTCCTGGGAGGGCAGCCA
GGGAGCATGGGGTCTGCAGGCATGGTCCAGGGTCCTGCAGGCGGCACOCACCATGTGCAGCCGCCCCCACCTGTTGCTCTG
CCTCCGCCACCTGGCCATGGGCTTCAGCAGCCAGCCACAAAGTCTGCAGCTGCTGTACATGGACAAGRAGCCCACAAGCAG
CTAGAGGACCTTGTGTTCCACGTGCCCAGGGAGCATGGCCCACAGCCCARRNGACCAGTCAGGAGCAGGCAGGGGCTTCTGG
CAGGCCCAGCTCTACCTCTGTCTTCACACAGATGGGAGAT TTCTGTTGTGANT TTGAGTGATGTGCCCCTTTGGTGACATC
CAAGATAGTTGCTGAAGCACCGCTCTAACAATGTGTGTGTATTCTGAAAACGAQAACTTCTTTATTCTGAAATAATTGATG
CAAAATAAATTAGTTTGGATTTGARATTCTATTCATGTAGGCATGCACACAAAART CCAACATTGCATATGACACAAAGAA
AAGAAAAAGCTTGCATTCCTTAAATACAAATATCTGTTAACTATATTTGCAAATANAT TTGAATACACTTCTATTATGTTA
CATATAATATTATATGTATATGTATATATAATATACATATATATGTTACATATAATANACTTCTATTATGTTACATATAAT
ATTTATCTATAAGTAAATACATARATATAAAGATTTGAGTAGCTGTAGAACATTGTCT RATGTGTTATCAGCTACTACTAC
ARAAATATCTCTTCCACTTATGCCAGTTTGCCATATAAATATGATCTTCTCATTGATGGOQCAGGGCAAGAGTGCAGTGGG
TACTTATTCTCTGTGAGGAGGGAGGAGARAAGGGAACAAGGAGAAAGTCACAAAGGGAARARTCTGGTGTTGCCARDMATGT
CAAGTTTCACATATTCCGAGACGGAAAATGACATGTCCCACAGAAGGACCCT GCCCAGCTAANSTGTCACAGATATCTCAG
GAAGCTTAARATGATTTTTTTAAAAGAAAAGAGATGGCATTGTCACTTGTTTCTTGTAGCTGAGGQTGTGCGATGATGCAGA
TTTCTGGAAGGCAAAGAGCTCCTGCTTTTTCCACACCGAGGGACTTTCAGGAATGAGGCCAGGGTOC TGAGCACTACACCA
GGAAATCCCTGGAGAGTGTTTTTCTTACTTA

SEQ ID:24

>STAR24
ACGAGGTCACGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAAGATGGTGAAGCCCTGTCTCTACTARAAATACAACAAGTARCCGGGCGC
GGTGACGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAAGCAGGAGAATCT CTAGAACCCAGGAGGCGGAGGRGCAGTG
AGCTGAGACTGCCCCGCTGCACTCTAGCCTGGGCARCACAGCAAGACTCTGTCTCAAATAAATAAATAAATAAATARATAA
ATAAATAAATAAATAAATAGAAAGGGAGAGTTGGAAGTAGATGAAAGAGAAGAARAGAAATCCTAGATTTCCTATCTGRAG
GCACCATGARGATGARGGCCACCTCTTCTGGGCCAGGTCCTCCCGTTGCAGGTGAACCGAGT TCTGGCCTCCATTGGARAC
CAAAGGAGATGACTTTGGCCTGGCTCCTAGTGAGGAAGCCATGCCTAGTCCTGTTCTGTTTGGGCTTGATCCTGTATCAN
TGATTGTCTCTCCTGGACTTTCCATGGAT TCCAGGGATGCAACTGAGAAGTTTATTTTTAATGCACTTACTTGAAGTAAGA
GTTATTTTAAAACATTTTAGCAAAGGARATGAAT TCTGACAGGTTTTGCACTGARGACATTCACATGTGAGGAARACAGGA
ARACCACTATGCTAGAAAAAGCARATGCTGTTGAGATTGTCTCACARACACRAATTGCGTGCCAGCAGGTAGGTTTGAGCC
TCAGGTTGGGCACATTTTACCTTAAGCGCACTGT TGGTGGAACT TAAGGTGACTGTAGGACT TATATATACATACATACAT
ATAATATATATACATATTTATGTGTATATACACACACACACACACACACACACACAGGGTCTTGCTATCTTGCCCAGGGTG
GTCTCCAACTCTGGGTCTCAAGCGATCCTCTGCCTCCCCTTCCCAAAG

SEQ ID:25
>STAR25
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ATAAAAAAATAAAARACCCTGCTCTAATTTGCAABRGGCTCTATCTTTCCTCCCAACCACCTGAAATTTTAGTGAARRACGGG
RCTTCCTGTAGGAAGGAGTAGCTAGCTATCCCGGTCCGCTACAGGTTATCAGTGCGTGARTACCCTGACTCCTAAGGCTCA
GBATTTGACTGGGTCGCCTCGTCCGACTGCCCCGCCCCCAACGCGGACCCACGTCACCGCGCGCCAGCCTGCGECCGTCCT
GAOQTCGCGGGATTTGAGCTTCGGTGCCAACARACACTCCCACCGCGGCTGCGTCCACTTTACCTGCCGGCGGCGACCAGC
TTCTSRAAGAAAAGTGTCCACCATGGTGTCGAGGAGCT TCACCCTCGRAATGGTAGTGCCGGETGGCACAGATTCCGAAGAC
GACCCOTCATGCCTTTTTTCCTCACAGCCGCTGCCTAGATTGGCGCTACTTGCTTCGECCATGT TGARGTTGRACCTCCAA
ATCTAACYGGCCCGGCCTCCCCGCCTGCCGGAGCTCCCEAT TGECCGCTCCCGCGAAGGGTGCCTCCGATTGGAAGCAGTA
GAACGTCTSTCACCGAGCAGGGCGGEEECGEGGAAGTCATCGGAGGCTGAGGGCAGCGEEEAGGCCAGGCTCTGCGCGGTG
GGATGTCCGOGACCGGARAAATACGCGCARGCCARAGCTCGGGGGCTCARTARAAACT TTTAATTACATTTCAGAGACTTC
GTACAGTGCAAQAGTGAATATTCACTGTTAAT T TTCACAAGAGTCCATTTCATCARACGTTCAGAGAGTCTGCCTTTTCAT
TCCCTTGTTCCTRAGTGCTCCAATCAGGTTTCCAGTCTCCCAGAGGTTTCTTTTAGTTTTGAT TACCGACCRAAACTCCAG
TTTAGGGAGAATGARAGTCCACCGTCCCATCCCCACCAAARCATATTTCAGTCARACCCAATCCCAGTCCCTARRGAATTA
GGARAGTATGGGCCANGGGTCCTTTTAATTATACACACATCACCCTTARAACTGCGTGTGTGTACGAGAAATAAAGAARAA
CACAAGAGGGGCTG

SEQ ID:26

>STAR26
CCCCCTGACAAGCCCCAGTGTGRGATGTTCCCCACTCTGTGTCCATGCATTCTCATTGTTCAACTCCCATCTGTGAGTGAG
AACATGCAGTGTTTGGTTTTCTG N CTTGAGATAGT TTGCTGAGAATGATGGTTTCCAGCTTCATCCATGTCCTTGCAAAG
GAAGTGAACTTATCCTTTTTTATGGETTCATAGTATTCCATGGCACATATGTGCCACATTTTTTTAATCCAGTCTATCATT
GATGGACATTTGGGTTGGTTCCAAGTSI TTGCTATTGTGAATAGCACCACAATTAACATATGTGTGCATGTATACATCTTT
ATAGTAGCATGATTTATAATCCTTCGGOLATATACCCTGTAATGGGATCGCTGGGTCARATGGTATTTCTAGTTCTAGATC
CTTGAGGAATCACCACACTGCTTTCCACAATGGTTGAACTAATTTACGCTCCCACCAGCAGTGTAAAAGCATTCCTATTTC
TCCACGTCCTCTCCAGTATCTGTTGTTTCCTNGACTTTTTAATGATCATCATTCT

SEQ 1D:27

>STAR27
CTTGGCCCTCACAAAGCCTGTGGCCAGGGAACAATTAGCGAGCTGCTTATTTTGCTTTGTATCCCCARTGCTGGGCATAAT
GCCTGCCATTATGAGTAATGCCGGTAGAAGTATGTGTICAAGGACCARAGT TGATAAATACCARAGAATCCAGAGAAGGGA
GAGRACATTGAGTAGAGGATAGTGACAGAAGAGATGGGANCTTCTGACAAGAGTTGTGARGATGTACTAGGCAGGGGGAAC
AGCTTAAGGAGAGTCACACAGGACCGAGCTCTTGTCARGCRGGCTGCCATGGAGGCTGEGTGGGGCCATGGTAGCTTTCCC
TTCCTTCTCAGGTTCAGAGTGTCAGCCTTGAACT TCTAATTOCCAGAGGCATTTATTCAATGTTTTCTTCTAGGGGCATAC
CTGCCCTGCTGTGGAARGACTTTCTTCCCTGTGGGTCGCCCCAGRCCCCAGATGAGACGGT TTGGGTCAGGGCCAGGTGCAC
CGTTGGGTGTGTGCTTATGTCTGATGACAGTTAGTTACTCAGTCAT TAGTCATTGAGGGAGGTGTGGTAAAGATGGAGATG
CTGGGTCACATCCCTAGRGAGGTGTTCCAGTATGGGCACATGGGAGRGCTGGAAGGATAGGTTACTGCTAGACGTAGAGAA
GCCACATCCTTTAACACCCTGGCTTTTCCCACTGCCARGATCCAGAAAGTCCTTGTGGTTTCGCTGCTTTCTCCTTTTTTT
TTTTTTTTTTTTTTCTGAGATGGAGTCTGGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATTTCGGCTCACTGCARGT
TCCGCCTCCTAGGTTCATACCATTCTCCCACCTCAGCCTCCCGAGTAGCTRGGACTACAGGCGCCACCACACCCAGCTAAT
TTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGCGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTC N GATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCARAGTG
CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTGCTTTCTTCTTTCATGAARCATTCAGCTGGTGAAAAAGCTCAGCCA
GGCTGGTCTGGAACTCTTGACCTCAAGTGATCTGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGRGCTGAGATTACAGGCATGAGCCAGTC
CGAATGTGGCTTTTTTTGTTTTGTTTTGAAACAAGGTCTCACTGTTGCCCAGGCTOCQAGTGCAGTGGCATACCTCAGCTCC
ACTGCAGCCTCGACCTCCTGGGCTCAAGCAATCCTCCCAACTGAGCCTCCCCAGTAGRIGGGGCTACAAGCGCATGCCACC
ACGCCTGGCTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGAAGGAGTTTCATTCTTGTTGCOQAGGCTGGAGTGCAATGGCACA
GTCTCAGCTCACTGCAGCCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCRGAGTAGCTGGGATTATAGGC
ACCTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGGGATGGGGTTTCACCATGT

SEQ ID:28

>STARZ28
AGGAGGTTATTCCTGAGCARATGGCCAGCCTAGTGAACTGGATAAATGCCCATGTAAGATCTGTTTARCCTGAGAAGGGCA
TTTCCTAACTCTCCCTATAARATGCCAAGTGGAGCACCCCAGATGAAATAGCTGATATGCTTTCTATACRAGCCATCTAGG
ACTGGCTTTATCATGACCAGGATATTCACCCACTGAATATGGCTATTACCCAAGT TATGGTAAATGCTGTRGT TAAGGGGG
TCCCTTCCACATGGACACCCCAGGTTATARCCAGRAAGGGTTCCCAATCTAGACTCCAAGAGAGGGTTCTTAGACCTCATG
CAAGARAGAACTTGGGGCAAGTACATAAAGTGAAAGCAAGTTTATTAAGAAAGTAARGAAACAARARAAATGGCLACTCCAT
AAGCAAAGTTATTTCTCACTTATATGATTAATAAGAGATGGATTATTCATGAGT TTTCTGGGAAAGGGGTGGGCARTTCCT
GGAACTGAGGGTTCCTCCCACTTTTAGACCATATAGGGTATCT TCCTGATATTGCCATGGCATTTGTAAACTGTCAYGGCA
CTGATGGGAGTGTCTTTTAGCATTCTAATGCATTATAAT TAGCATATAATGAGCAGTGAGGATGACCAGAGGTCACTRCTG
TTGCCATATTGGTTTCAGTGGGGTTTGGTTGGCTTTTTTTTTTTTTTAACCACAACCTGTTTTTTATTTATTTATTTARI' T
ATTTATTTATTTATATTTTTTATTTTTTTTTAGATGGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGTTAGAGTGCAGTGGCACCATC
GGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCTTGGTTCACGCCATTCTGCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCCTG
CCACCATACCCGGCTAATTTTTTCTATTTTTCAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTC

SEQ ID:29

>STAR29
AGCTTGGACACTTGCTGATGCCACTTTGGATGTTGAAGGGCCGCCCTCTCCCACACCGCTGGCCACTTTTARATATGTCCC
CTCTGCCCAGAAGGGCCCCAGAGGAGGGGCTGGTGAGGGTGACAGGAGT TGACTGCTCTCACAGCAGGGGGTTCCGGAGGE
ACCTTTTCTCCCCATTGGGCAGCATAGARGGACCTAGAAGGGCCCCCTCCARGCCCAGCTGGGCGTGCAGGGCCAGCGATT
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BGATGCCTTCCCCTGACTCAGGTGECGCTGTCCTAAAGGTGTGTGTGT TTTCTGT TCGCCAGGGGGTGGCGGATACAGTGG
AGCATCGTGCCCGAAGTGTCTGAGCCCGTGGTAAGTCCCTGGAGGGTGCACGGTCTCCTCCGACTGTCTCCATCACGTCAG
GCCXCACAGCCTGTAGGCACCGCTCGGGGAAGCCTCTGGATGAGGCCATGTGGTCATCCCCCTGGAGTCCTGGCCTGGCCT
GAAGAGGAGGGGAGGAGGAGGCCAGCCCCTCCCTAGCCCCAAGGCCTGCGAGGCTGCARGCCCGGCCCCACATTCTAGTCC
AGGCTTRGECTGTGCAAGAAGCAGATTGCCTGGCCCTGECCAGGCTTCCCAGCTAGGATGTGGTATGGCAGGGGTGGGEGAC
ATTGAGGRGCTGCTGTAGCCCCCACAACCTCCCCAGGTAGGCTGGTGAACAGTAGGCTGGACAAGTGGACCTGTTCCCATC
TGAGATTCAAGAGCCCACCTCTCGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCCCTCCACTGCACTCCAGCCTGGGCARCAGAGCAAG

ACTCTGTCTCAAARAAACAGAACAACGACAACAARMAACCCACCTCTGGCCCACTGCCTAACTTTGTAAATAAAGTTTTAT
TGGCACATAGAGACACCCATTCATTTACATACTGCTGCGGCTGCTTTTGCATTACCCT TGAGTAGACGACAGACCACGTGG
CCATGGAAGCCARRAATATTTACTGTCTGGCCCTTTACAGAAGTCTGCTCTAGAGGGAGACCCCGGCCCATGGGGCAGGAC

CACTGGGCGTGGGCAGAAGGGAGGCCTCGGTGCCTCCACGGGCCTAGTTGGGTATCTCAGTGCCTGTTTCTTGCATGGAGC
ACCAGGGGTCAGGGCAAGTACCTGGAGGAGECAGECTGTTGCCCGCCCAGCACTGGGACCCAGGAGACCTTGAGAGGCTCT
TAACGAATGGGAGACARRCAGGACCAGGGCTCCCATTGGCTGEGGCCTCAGTTTCCCTGCCTGTAAGTGAGGGAGGGCAGCT
GTGAAGGTGAACTGTGAGBCAGAGCCTCTGCTCAGCCATTGCAGGGGCGGCTCTGCCCCACTCCTGTTGTGCACCCAGAGT
GAGGGGCACGGGGTGAGATGYCACCATCAGCCCATAGGGGTGTCCTCCTGGTGCCAGGTCCCCARGGGATGTCCCATCCCC
CCTGGCTGTGTGGEGACAGCARAGTCCCTGGGGCTGGGAGGGCTCCACACTGTTTTGTCAGTGGTTTTTCTGAACTGTTAA
ATTTCAGTGGAAAATTCTCTTTYCCCTTTTACTGAAGGAACCTCCARAGGARGACCTGACTGTGTCTGAGAAGTTCCAGCT
GGTGCTGGACETCGCCCAGAAAGOCCAGGTACTGCCACGGGCGCCGGCCAGGGGTGTGTCTGCGCCAGCCATGGGCACCAG
CCAGGGGTGTGTCTACGCCGGCCAGRGGTAGGTCTCCGCCEGCCTCCGCTGCTGCCTGGGGAGGGCCGTGCCTGACACTGC
AGGCCCGGTTTGTCCGCGGTCAGCTGACTTGTAGTCACCCTGCCCTTGGATGGTCGTTACAGCAACTCTGGTGGTTGGGGA
AGGGGCCTCCTGATTCAGCCTCTGCGGAYGGTGCECGAGGETGGAGCTCCCCTCCCTCCCCACCGCCCCTGGCCAGGGTTG
ARCGCCCCTGGGAAGGACTCAGECCCGGERCTGCTGTTGCTGTGAGCGTGGCCACCTCTGCCCTAGACCAGAGCTGGGCCT
TCCCCGGCCTAGGAGCAGCCGGGCAGGACCACAGGECTCCGAGTGACCTCAGGGCTGCCCGACCTGGAGGCCCTCCTGECE
TCGCGGTGTGACTGACAGCCCAGGAGCGGGGERTGTTGTAATTGCTGTTTCTCCTTCACACAGAACCTTTTCGGGARGATG
GCTGACATCCTGGAGAAGATCAAGAAGTAAGTCOCGCCCCCCACCC

SEQ ID:30

>STAR30
CCTCCCCTGGAGCCTTCAGAAGGAGCATGGCATAGGAGTSTTGATTTCAGACGTCTGGTCCCCAGRATGATGGGAGARTGA
ATTTCTGTTATTTAAGCCACCCAACCTGTGGTGCTTTGT TATAGCAGCCTCAGGARACTAACACACTGCACGTGCCCACTA
TTCCCTTTTCCAGTATCTTTCAGGACTTGCTGGCTTCCTTTERICTGGCGTACACCCATGCATGGCCCCATTCCCCACTTC
CTAAAACAACAACCCTGACTTAGTCTGTTTGGGCTGCTAGAACARAATACTATAGACTGGGTGACTTATAAACAACAGAAL
TTCATTTCTCACATTCTGGAGGCTGGGAAGTCCAATATCGAGGCAGCATCACATTTGGTCTCTGCTGAGGCCCCCTTCCTA
GCTCCTCACTGTGTCCTTACATGGCAGAAGGGGCAAGGCAGCTCTCRGGGGTCCCTTTTCAAGGCCACAAATCCCATTCAT
TAGGGCTGATGACTTCATGACTTAATCACCTCCTAATGGCCCCACCTOCTAATCGCATTGGGCGTTAGGATTCAACATAAA
TTTTGGGGGGACACACATATT CAGACCATAGCARACCCCAACAATAARRRACCTTCACTTTAAGGTTCCARATGGACTGGC
AGTTAAATCATGTTCATATTTACATAAAAGAAGGAGTAAGTCAACAAAT TOATARACGCGTGGAGATTTGTTCGGATGGAT
GTTCACCARAATGCTGGCCTTAAAGAGTGAGATGGGAAATGGGAACTAT TACATTCTTCTTCATACTTTTTGGTACTGCCT
GCATTGTTAARAAAAAAAAAARAAGAGCACAGAGCATTTTTACAATCAGGAAAANAACAATGAGGTTATCTTCATTCTGGAA
ARAAATGGAAAATGAAACAGTGGAGTCACATCATGGAAAATGCTTATGGTACAARI TCATGTGACATAAAACAATAGAATA
GAGGACCTGTTTTATGACTAAAGCACTGTAAARATGACAGGCCTGGAAGGAGAGATGAARACCACTCATTTGTTAAGGTAG
TCAGGTGGCAGGTGATTTCTCTTCTTTTGAAAATTTCCATTTTCATTATATCGCAGT RIGTGCATTTACTAAAACTTTCGG
TTGGTACACATGCATAAATAGATAGATAAATARGTAGATAGATGATAGATAAATAGACOGTAGGTAGATAGATAGATAGAT
ATGAGAAATAAGTCCCCTGTACTTGGCCTTGCAGCCATAACTAGTCATTCCCCTTCCTCT]RTCCATTGCTATGCCTGATGG
ACAAGGCAGTCTGTGCCCTCTGGCCCCAATTCCAATGTGCCCTCTGCTCCTGGCTGTTAGTSCCTTTCCACCCCAATACAA
TTGCTCCGAGGTCACTTCTAAGTGTGAAGCCCCCAGATCAGATGGCTTCTTCTGTGTCCTTACQTTACCCAATTTCTAATT
ATAACTAARAACACAATGAGGCTCTAGTAAAATACCATGAGACTTCAGGCCCTCTGTATAACTTCRCTCATTTAAACCTAAC
AAGGAAAACCTACCATGAATCCGAGGCACAGAGCAGCTAAGGAACTCACCAAGGTCACGCAGCTAN' GGTGATGGAACCAT
GAGTCAAGCTTCACAGCCTGTTGGCTCTAGAATAGGGTTTCCCAACCTCAGCACTGTGGACATTTT \GGCTGGATAATTC
TCTGTTGTGGGGGGCTGTTCTGTGCCTTGTAGGATATTAGGAGCATCTCTGGCCTCTACCCACTAGACOCAGCAGCACTCC
CATGCCCAGTTGTGACAACAAGCAATGTCTCCCACCATTGCCAAGTGTCCCCTGGGTGGARATGCACCC

SEQ ID:31
>STAR31 ,
CACCCGCCTTGGCCCCCCAGAGTGCTGGGATTACAAGTGTAAACCACCATTCCTGGCTAGATTTAATTTTTTARRARATAA
AGAGAAGTAGGAATAGTTCATTTTAGGGAGAGCCCCTTAACTGGGACAGGGGCAGGACAGGGGTGAGGCTTCCCTTAYTTC
AAGCTCACCTCAAACCCACCCAGGACTGTGTGTCACATTCTCCAATARAGGAAAGGTTGCTGCCCCCGCCTGTGAGTERTG
CAGTGGAGGGTAGAGGGCCGTGGGCAGAGTGCTTCATGGACTGCTCATCAAGARAGGCTTCATGACAATCGGCCCAGCT
TGTCATCCCACATTCTACTTCCAGCTAGGAGAAGGCGGCTTGCCCACAGTCACCCAGCCGGCAAGTGTCACCCCTGGGTT
GACCCAGAGCPATGATCCTGCCCAGGGGTCCAGCTGAGAATCAGGCCCACGTTCTAGGCAGAGGGGCTCACCTACTGGGAC
TCCAGTAGCTGTAGTGCATGGAGGCATCATGGCTGCAGCAGCCTGGACCTGGTCTCACACTGGCTGTCCCTGTGGGCAGGE
CATCCTCAATGCCAGGTCAGGCCCAAGCATGTATCCCAGACAATGACAATGGGGTGGAATCCTCTCTTGTCCCAGAAGCCA
CTCCTCACTGTTCTACCTGAGGAAGGCAGGGGCATGETGGAATCCTGAAGCCTGCTGTGAGGGTCTCCAGCGRACTTGCAC
ATGGTCAGCCCTGCCTTCTCCTCCCTGAACTAGATTGAGCGAGAGCARGAAGGACATTGAACCAGCACCCARAGRATTTTG
GGGAACGGCCTCTCATCCAGGTCAGGCTCACCTCCTTTTTAARATTTAATTAAT TAAT TAATTARTTTTTTTTTAGAGACA
GAGTCTTACTGTGTGGCCCAGGCTGTAGTGCAGTGGCACAATCATAGTTCACTGCAGCCTCARACTCCCCACCTCAGCCTC
TGGATTAGCTGAGACTACAGGTGCACCACCACCACACCCAGCTAATATTTTTATTTTTGTAGAGAGAGGGTTTCACCATCT

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)



WO 03/004704 PCT/NL02/00390

35/62
Fig. 26, contd.

GCCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCCGCCCAGGTCTGARAGCCCCCAGGCTGGCCTCAGACTGTGGE
AP TTTCCATGCAGCCACCCGAGGGCEGCCCCCARGCCAGTTCATCTCGGAGTCCAGGCCTGGCCCTGGGAGACAGAGTGARA
CORGTGGTTTTTATGAACTTAACT TAGAGTTTAARAGATTTCTACTCGATCACTTGTCRAGATGCGCCCTCTCTGGGGAGA
AGGSAACGTGACTGGATTCCCTCACTGTTGTATCTTGAATARACGCTGCTGCTTCATCCTGTGGGGGCCGTGGCCCTGTCC
CTGTOTGEETGEGGCCTCTTCCATTTCCCTGACT TAGARACCACAGT CCACCTAGAACAGGGTTTGAGAGGCTTAGT CAGC
ACTGGGYAGCGTTTTGACTCCATTCTCGGCTTTCPTCTTTTTCITTCCAGGATTTTTGTGCAGARATGGTTCTTTTGTTGC
CGTGTTAMCCTCCTTGGAAGGCAGCTCAGARGGCCCGTGARATGTCGGGGGACAGGACCCCCAGGGAGGGARCCCCAGGC
TACGCACTINAGGGTTCGTTCTCCAGGGAGGGCGACCTGACCCCCGNATCCGTCGGNGCGCGNNGNNACNAANNNNTTCCC

SEQ ID:32

>STAR32
GATCACACAGCTTGMNATGTGGGAGCTAGGATTGGAACCCCAGAAGTCTGGCCCCAGGTTCATGCTCTCACCCACTGCATAC
AATGGCCTCTCATAAANCAATCCAGTATAAAACATTAGAATCTGCTTTAAAACCATAGAATTAGTAGCGTAAGTAATAAAT
GCAGAGACCATGCAGTGAATGGCATTCCTGGARRRAGCCCCCAGAAGGAATTTTARATCAGCTTTCGTCTAATCTTGAGCA
GCTAGTTAGCAAATATGAGRATACAGTTGTTCCCAGATAATGCTTTATGTCTGACCATCTTAAACTGGCGCTGTTTTTCAA
AAACTTAAAAACANAATCCARGACTCTTTTAATTATAAAAGTGATACATGTCTACT TGGGAGGCTGAGGTGGTGGGAGGAT
GGCTTGAGTTTGAGGCTGCAGTRTGCTACTATCATGCCTATARATAGCCGCTGCATTCCAGCTTGGGCAACATACCCAGGC
CCTATCTCAARRAAATARAARGTAATACATCTACATTGAAGAAAATTAATTTTATTGGGTTTTTTTGCATTTTTATTATAC
ACAGCACACACAGCACATATGAAAAAATGGGTATGAACTCAGGCATTCAACTGGAARGAACAGTACTARATCAATGTCCATG
TAGTCAGCGTGACTGAGGTTGGTTTEYTTTTTCTTTTTTCTTCTCTTCTCTTCTCTTTTCTTTTTTTTTGAGACGGAGCTT
TGCTCTTTTTGCCCAGGCTTGATTGCAATGGCGTGATCTCAG

SEQ ID:33

>STAR33
GCTTTTATCCTCCATTCACAGCTAGCCTGGCCOCGCAGAGTACCCAATTCTCCCTARAARACGGTCATGCTGTATAGATGTG
TGTGGCTTGGTAGTGCTAARGTGGCCACATACAGAGCTCTGACACCAAACCTCAGGACCATGTTCATGCCTTCTCACTGAG
TTCTGGCTTGTTCGTGACACATTATGACATTATGANATGATGACTTGTGAGAGCCTCAGTCTTCTATAGCACTTTTAGAA
TGCTTTATAAAAACCATGGGGATGTCATTATAT TCTARCCTGTTAGCACTTCTGTTCGTATTACCCATCACATCCCAACAT
CAATTCTCATATATGCAGGTACCTCTTGTCACGCGCGTSCATGTAAGGAGACCACAAAACAGGCTTTGTTTGAGCAACAAG
GTTTTTATTTCACCTGGGTGCAGGTGGGCTGAGTCTGAANGAGAGTCAGTGAAGGGAGACAGGGGTGGGTCCACTTTATA
BGATTTGGGTAGGTAGTGGARAATTACAAT CAAAGGGGGTTRITCTCTGGCTGGCCAGGGTGGGGGTCACAAGGTGCTCAG
TGGGAGAGCCTTTGAGCCAGGATGAGCCAGAAGGAATTTCACAAGGTAATGTCATCAGTTAAGGCAGGGACTGGCCATTTT
CACTTCTTTTGTGGTGGAATGTCATCAGT TAAGGCAGGAACCGGRCATTTTCACTTCTTTTGTGATT CTTCACTTGCTTCA
GGCCATCTGGACGTATAGGTGCAGGTCACAGTCACAGGGGATAAGAT GGCAATGGCATAGCTTGGGCTCAGAGGCCTGACA
CCTCTGAGAAACTARAGATTATRAAAATGATGGTCGCTTCTATTGCARATCTGTGTTTATTGTCAAGAGGCACTTATTTGT
CAATTARGAACCCAGTGGTAGAATCGAATGTCCGAATGTAAAACAAAARACARAACCTCTGTGTGTGTGTGTGTGTGAGTG
TGTGTGTATGTGTGTGTGTGTGTATTAGAGAGGAAAAGCCTGTATT TGGAGGTGTGATTCTTAGATTCTAGGTTCTTTCCT
GCCCACCCCATATGCACCCACCCCACAARAGAACAAACAACAAATCCCAGEGACATCTTAGCGCAACATTTCAGTTTGCATA
TTTTACATATTTACTTTTCTTACATATTAAAAAACTGAAAATTTTATGAACAOGCTAAGTTAGATTTTAARTTARGTTTGT
TTTTACACTGAAAATAATTTAATATTTGTGAAGAATACTAATACATTGGTATATRTCATTTTCTTAAAATTCTGAACCCCT
CTTCCCTTATTTCCTTTTGACCCGATTGGTGTATTGGTCATGTGACTCATGGATT NGCCTTAAGGCAGGAGG

SEQ ID:34

>STAR34
ACTGGGCACCCTCCTAGGCAGGGGAATGTGAGAACTGCCGCTGCTCTGGGGCTGGGCGCCAYGTCACAGCAGGAGGGAGGA
CGGTGTTACACCACGTGGGAAGGACTCAGGGTGGTCAGCCACAAAGCTGCTGGTGATGACCABGGGCTTGTGTCTTCACTC
TGCAGCCCTAACACCCAGGCTGGGTTCGCTAGGCTCCATCCTGGGGGTGCAGACCCTGAGAGTGRTGCCAGTGGGAGCCTC
CCGCCCCTCCCCTTCCTCGARAGGCCCAGGGGTCAAACAGTGTAGACTCAGAGGCCTGAGGGCACARGTTTATTTAGCAGAC
AAGGTGGGGCTCCATCAGCGGGGTGGCCTGGCGGAGCAGCTGCATGGGTGGCACTGTGGGGAGGEGTCINCCCAGCTCCCTCAA
TGGTGTTCGGGCTGCTGCGGCAGCTGGCGGCACCCTGGACAGAGGTGGATATGAGGGTGATGGGTGGGRAAATGGGAGGCA
CCCGAGATGGGGACAGCAGAATARAGACAGCAGCAGTGCTGGGGGGCAGGGGGATGAGCARAGGCAGGCOCAAGACCCCCA
GCCCACTGCACCCTGGCCTCCCACARGCCCCCTCGCAGCCGCCCAGCCACACTCACTGTGCACTCAGCCGTKGATACACTG
GTCTGTTAGGGAGAAAGTCCGTCAGAACAGGCAGCTGTGTGTGTGTGTGCGTGTATGAGTGTGTGTGTGTGARCCCTGACT
GCCAGGTCCTCTGCACTGCCCCTGGG

SEQ ID:35

>STAR35
CGACTTGGTGATGCGGGCTCTTTTTTGGT TCCATATGAACT TTARAGTAGTCTTTTCCAATTCTGTGAAGARAGTCATTS
TAGGTTGATGGGGATGGCATTGAATCTGTAAATTACCTTGGGCAGTATGGCCATTTTCACAATGTTGATTCTTCCTATCCA
TGATGATGGAATGTTCTTCCATTAGTTTGTATCCTCTTTTATTTCCTTGAGCAGTGGTTTGTAGTTCTCCTTGAAGAGGTC
CTTCACATCCCTTGTAAGTTGGATTCCTAGGTAT TTTATTCTCTTTGAAGCAAATTGTGAATGGGAGTNCACTCACGATTT
GGCTCTCTGTTTGTCTGCTGGGTGTATAAANAATGTNGTGATNT TNGTACATTGAT TTNGTATCCNTGAGACTTNGCTGAA
TTTGCTTNATCNGCTTNNGGGAACCTTTTGGGCTGARACNATGGGATTTTCTARATATACAATCATGTCGTCTGCARACAG
GGAACAATTTGACTTCCTCTTTTCCTAATTGAATACACTTTATCTCCTTCTCCTGCCTAATTGCCCTGGGCAAAACTTCCA
ACACTATGNTNGNAATAGGAGNTGGTGAGAGAGGGCATCCCTGTTCTTGTTGCCAGNTTTTCAAAGGGAATGCTTCCAGTT
TTGGCCCATTCAGTATGATATGGGCTGTGGGTNGTGTCATARATAGCTCTTATNAT TTTGARATGTGTCCCATCAATACCT
AATTTATTGAAAGTTTTTAGCATGAANGCATNGTTGAATTTGGTCARAGGCTTTTTCTGCATCTATGGARATAATCATGTG
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QCTTTTGTCTTTGGCTCNTGT TTATATGCTGGATNACATT TATTGATTTGTGTATATNGAACCCAGCCTNNCATCCCAGGG
ATSAAGCCCACTTGATCCAAGCTTGGCGCGCNGNCTAGCTCGAGGCAGGCAAAAGTATGCAAAGCATGCATCTCAATTAGT
CAGORCCCATAGTCCGCCCCTACCTCCGCCCATCCGCCCCTAACTCNGNCCGTTCGCCCATTCTCGCCCATGGCTGACTAR
TNTTTLTANNATCCAAGCGGNGCCGCCCTGCTTGANCATTCAGAGTNNAGAGNNTTGGAGGCCNAGCCTTGCRARACTCCG
GACNGNRTCTNNGGATTGACCCCNNTTAAATATTTGGTTTTTTGTNTTTTCANNGGNGA

SEQ ID:36

>STAR36
GATCCCATCCTMNAGCCTCATCGATACCTCCTGCTCACCTGTCAGTGCCTCTGGAGTGTGTGTCTAGCCCAGGCCCATCCCC
TGGAACTCAGGGGRCTCAGGACTAGTGGGCATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCACATGTACAC
TTGGCCTCAGTGGANTCAGGACTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCCACAT
GTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGACTAGTGAGCCC
CACATGTACACTTGGCCRCAGGGGACTCAGAACTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCT TCAGGGGACTCAGGATTAGTG
AGCCCCACATGTACACTTOGACACGTGAACCACATCGATGTGCTGCAGAGCTCAGCCCTCTGCAGATGARATGTGGTCATG
GCATTCCTTCACAGTGGCACLCCTCGTTCCCTCCCCACCTCATCTCCCATTCTTGTCTGTCTTCAGCACCTGCCATGTCCA
GCCGGCAGATTCCACCGCAGCATCTTCTGCAGCACCCCCGACCACACACCTCCCCAGCGCCTGCTTGGCCCTCCAGCCCAG
CTCCCGCCTTTCTTCCTTGGGGARGCTCCCTGGACAGACACCCCCTCCTCCCAGCCATGGCTTTTTCCTGCTCTGCCCCAC
GCGGGACCCTGCCCTGGATGTGCTRCAATAGACACATCAGATACAGTCCTTCCTCAGCAGCCGGCAGACCCAGGGTGGACT
GCTCGGGGCCTGCCTGTGAGGTCACACAGGTGTCGTTAACTTGCCATCTCAGCAACTAGTGAATATGGGCAGATGCTACCT
TCCTTCCGGTTCCCTGGTGAGAGGTANGGTGGATGTCCTGTGTTGCCGGCCACCTTTTGTCCCTGGATGCCATTTATTTT
TTTCCACARATATTTCCCAGGTCTCTTCRGTGTGCARGGTATTAGGGCTGCAGCGGGGGCCAGGCCACAGATCTCTGTCCT
GAGAAGACTTGGATTCTAGTGCAGGAGACNGARGTGTATCACACCAATCAGTGTAAATTGTTAACTGCCACAAGGAGARAG
GCCAGGAAGGAGTGGGGCATGGTGGTGTTCTRGTGTTACAAGAAGAAGCCAGGGAGGGCTTCCTGGATGAAGTGGCATCTG
ACCTGGGATCTGGAGGAGGAGAAARATGTCCCARAAGAGCAGAGAGCCCACCCTAGGCTCTGCACCAGGAGGCAACTTGCT
GGGCTTATGGAATTCAGAGGGCAAGTGATAAGCAQAAAGT CCTTGGGGGCCACAATTAGGAT TTCTGTCTTCTAAAGGGCC
TCTGCCCTCTGCTGTGTGACCTTGGGCAAGTTACTRCACCTCTAGTGCTTTGGTTGCCTCATCTGTAAAGTGGTGAGGATA
ATGCTATCACACTGGTTGAGAATTGAAGTAATTATTOCTGCARAGGGCT TATAAGGGTGTCTAATACTAGTACTAGTAGGT
ACTTCATGTGTCTTGACAATTTTAATCATTATTATTTTRT CATCACCGTCACT CTTCCAGGGGACTAATGTCCCTGCTGTT
CTGTCCAAATTAAACATTGTTTATCCCTGTGGGCATCTGOCGAGGTSGCTAGGAAAGCCTGGAGCTGTTTCCTGTTGACGT
GCCAGACTAGT

SEQ ID:37
>STAR37
ATCTCTCTCTGCCABAGCAACAGCGGTCCCTGCCCCARCCAGACTANCCCACTCAGTGGGGTTACGGATGCTGCTCCAGCA
TCCTAACACTGCCCAGCTGGTGCCTGCCTGTGCTCACCCACAACCCCORGGCCGECCTTCCCTGCAGCCTGGGCTTGGCCA
CCTTGGCCTGATTGAGCACTGAGGCCTCCTGGGCACCCAGCCCCATCACRGCACCTGCTGCTTCCAGCCCCACCCCACCGG
CTCAGGGGTTCTTCCCAGCGGCGCTGATCATGAAGTCAACATGCACGCAANTCGTCTCAGGARACTTTTTAATGAAAGTGT
CGGCCACGGTGGTGTGTAGETGGCTGAGCTCAGATTGCAGCTGCTAAGACACCAGCCACTTACCAAGAGARAGCCAGGCTG
CTTCAAACCCAGGGCCGGAGGCAAAAARGCATCACTTCCAGCCGGGGAGTCTONAAGCCACGCCTTGTGGGAGGTCACACT
GGCATCTAGGCCTTCGCCTGCACTGCAGAAGGAGAGCCGGGTCCCCCTCCTGGAMRACGCTGCGTTCCCCAGCCCCACACCE
GGCTTTGCCACCACACAGGCTGTTGAGGCAGGAGGCGGGTARGACGTAGCTGTAGARCCARAGCAACCACCAGCCCTGGGA
CCCTGCGGGAGAGGAGCACT TTTAGAACATGGAAAAATGTGGTCATCCCATCATTAGACAGCACACATCCTACATARATAAR
ABAGTCGTATGGGGAAGGAGGTTGGGGAGGGAATAAAAAATTGGCACAGACATTGATACRCTGGTTTCCAGTTTCAAGGTA
BACAGATGCACATCATGAGACCAGAGGAGGCAGAGACAAGGGCTGAATT TGGCTTTTCTAASCAACATGTGTTCCTGCGCAG
GGCTGAATGGTCGCTGAGACAGAGATGGAAGCCAGGACARGGGAGCCCACCGEGCCCAGATAGGTACAGAGAGCAGAGGCT
CCTGTTCTGTCCTCGCCACCCATGAGGGTGACACTGCTTGTAAATGGTGGCTGTGCTCTCCCARCARGARAAAAGCACAAC
TAAATCCACACTGCACACAGACGCAGACAGARAGCCTTCAAGTGGCTCTGTTTTCTGCTCCCTGOCTTGCCAGGTCCACAA
GCAGAGAGGAGTGTCAGGCACATGGCCCCGCTGTCAGGCTCCCCAGTGAGCTGTAGGCTCAGCAGGAGCTGCCCACTGACA
CACBGGGGACACCCACTCCTGCCACCTTGGGAGCGGTTGCCAGACAGAGCCGCACTGGGTGCTGGTGNCATCCAGGGACCC
CACACACTTCCTTAAATGTGATCCT

SEQ ID:38

>STAR38

GATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAGCTTTCCCTTCAAATACT TTGCAACCAGGTAGAGAATTTTGGAGTGAAGGTTTT
GTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATATGCATCTTCTTTTGARAATGTTAAAGTARATTACCTCTCTTTTCAGATACTGTC
TTCATGCGAACTTGGTATCCTGTTTCCATCCCAGCCTTCTATAACCCAGTAACATCTTTTTTGAAACCAGTGGGTGANAAR
GACACCTGGTCAGGAACGCGGACCACAGGACAACT CAGGCTCACCCACGGCATCAGACTAARGGCARACAAGGACTCTATA
TAAAGTACCGGTGGCATGTGTATNAGTGGAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACTTTTCTATAR
TTTCTTAAGTGCTTTGAATGTTCAAGTAGAAAGTCTAACATTAAATTTGATTGAACAAT TGTATATTCATGGAATATTTTG
GAACGGAATACCAARAAATGGCAATAGTGGTTCTTTCTGGATGGAAGACAAACTTTTCTTGTTTAARATAAATTTTATTTT
ATATATTTGAGGTTGACCACATGACCTTAAGGATACATATAGACAGTAAACTGGTTACTACAGTGAAGCAAATTAACATAT
CTACCATCGTACATAGTTACATTTTTTTGTGTGACAGGAACAGCTAAAAT CTACGTATTTAACAAAAATCCTAAAGACAAT
ACATTTTTATTAACTATAGCCCTCATGATGTACATTAGATCGTGTGGTTGTTTCTTCCGTCCCCGCCACGCCTTCCTCCTG
GGATGGGGATTCATTCCCTAGCAGGTGTCGGAGAACTGGCGCCCTTGCAGGGTAGGTGCCCCGGAGCCTGAGGCGGGNACT
TTAANATCAGACGCTTGGGGGCCGGCTGGGAAAAACTGGCGGARAATAT TATAACTGNACTCTCAATGCCAGCTGTTGTAG
AAGCTCCTGGGACAAGCCGTGGAAGTCCCCTCAGGAGGCTTCCGCGATGTCCTAGGTGECTGCTCCGCCCGCCACGGTCAT
TTCCATTGACTCACACGCGCCGCCTGGAGGAGGAGGCTGCGCTGGACACGCCGGTGGCGCCTTTGCCTGGGGGAGCGCAGT
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N TGGAGCTCTGGCGECAGCGCTGGGAGCGEGGCCTCGGAGGCTGGECCTGEGGGACCCAAGGT TGGGCGGGGCGCAGGAGGT
GAGCTCAGGGTTCTCCAGAGAATCCCCATGAGCTGACCCGCAGGECGGCCGGGCCAGTAGGCACCGEECCCCCGCGGTGAC
CTGEGGACCCGARGCTGGAGCAGCCACTGCARATGCTGCGCTGACCCCAAATGCTGTGTCCTTTAAATGTTTTARTTAAGA
ATAANTAATAGGTCCGGGTGTGGAGGCTCAAGCCTTAATCCCCAGCACCTGGCGAGGCCGAGGAGGGA

SEQ ID:X

>STAR39
TCACTGCAACSTCCACCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCGGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCATGACA
CCGCACCTGGCNAGTTTTTCTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACTATGTTGGCCAGGTTGGTCTCGARCTCCTGACCTT
GTGATCCGCCCACRTCGGCCTCCCAARGTGCTGGGATTACAGAGTGAGCCACTGCGCCTGGCCTGCACCCCTTACTATTAT
ATGCTTTGCATTTTOT TTTAGATTTGAAGAACCTCATTATAAACTCTAGCACTAATCTTATGTCAGTTARATGCATAGCAA
ATATCTCCTGACGTGEGAGRATATATATTTGCAAGTCTTCTTGTGAACATATGTTTTCAGT TCTAGGGAGCCAGACGCCTA
TGAGTGAARAGCCTAGTSAT CGTGGAGAAGTGCATTCAACTTTGTAAGARACTGCCAAACCTTTATTCATAATGGTTGTAT
AAATTTTACATTACCACCAATAATGTATGAGAGTTCCAGTTGCTTCACATCCTCACCAGCATTTTGTTTTGTCTGTCTTTT
TTCCTTTGGTTATTCTAGTGRGCATAAGATATAATAGTATCCCTTGTGGTTTAATGTAAATTCCACTGAAGACTAATAACA
TTTGCATATTTCTAATTAATAAGCCTTTTTAAGTGACTTTTCAAGTCTTTGCTCATTTTTATTAGATATTTGCCTTCTTAT
TATTGATTTGARAGAATTATATNATATGCTTATATTCTGGTTATAAGCCCTTTGTCATTATTTTCCAARACAATATTTGG
TTGTTTCTGTACTACTTTCCTTGCRCCTTTGAATTGACTTGGTGCCTTGGCCARAAATCAATTGACCACATACATGTGGGT
GCATCTCCAGACTACCACATTCCGTNTATCTATTTGTCTCTCCTTGTGTCAATAACACTCTGTCTTGATAATGGTAAGTTT
TGAGATCAGGTTGTGTAAGTCCTCCTARTTTTTCCTGGGTTTTCAATATTGCT TTGCTTTTTAAAAATTTTGTATTTTCAT
TTACATTTTAARATAAACTTGTTAGTGGSATTTTGATTGGCATTGCACTGAACTCGTGGATCAATTTGGGGAGATTGGACA
TTCTTATATATGGATCCCGTGGTCATCAACTTTAAGAACTCTTTCTCATCCATTAGTAACTCAATCTAGGTTCAGATGCTA
CTCGTTTTCTGCTCAGTCTGTGTCTGAGCCOSTTATGCTCTTCATTTTGTCATCCARTTAACCTCAGCTTTGCATCAATAC
TATTTCTTCCTTTCCTGCCTGTTACCTCTCCTOTAATCACCAATCCACAACTTACCTCCARATTCAGGGCTTGTCTCATTC
TTCCCAGGAGGAGTGCTGCTCAGTCTATCTACTTRGTATTATAATTTCTCTGGCTTGGTATCAAGGCACTCCCATTTCCGG
CTTCCATGAGATGTCTCAGAGGGCATGCTGCCCGERETAGCTGCATGGTCARGCTTCTTCATATCTCTTGCCTCATCACTT
AAACTCACTATTTTGTACTCCTGCTTCAGCTATAGGRRGCTACTGTTAGTTTCTTGAAGACATATGCTCTCTCTCTCTCTC
ACATCTGGACCTGAGCACATCCTGTTACTGCTGCTTGARACAATGTGATCCCCAGGCACACACCATTAGCTTAGAAGCCTC
CCCTGATTCTTCAAGGCTGGTTGAGTCCCTTCTCTGTGC TCATGACAACAGTTGGCAATTCCTCGTTGCAGCACCTAGC
CCATGATGCTCTTTGGAGGCAGAGACTGAGTCTTTCTCACTRTTGAATTTCCAGCATTCATCACAGAGCCTGGCATATATA
BAAGCCCTCCATCATATGTATTAAGTGAATGGATAAATGAARRADAAGT TATATATATGTACATATATGTGTATATATGTATA
TGTATATATGTGTATATATGTGTGTATATGTGTGTGTATATATCRACATATATATGTATCTATGTACATATATGTATATAT
GTATATATATGTGTGTGTATATGTGTGTGTGTATGTATATATATTACAATGARATACTAT TCAGCCTTAAAAAGGCAGGGA
ATCCTGTCATTTAACACAATATGGATAAACCTAGAGGACTCTARAGCGCAAATACCACATGTTCTCACTCACAAAATCTAAR
CAAGTTGAACTCCTACAAGTAGAGAGTAGGATGATGGTTACCARGGGCRGGGGGACGGGAGAGGATGCGGGARAGCATAGCT
GTCCATCAAAGGGTAGAAAGTTTCATTTAGACAAGAGGAATCAGCTTTAQTGATCTATTTCAC

SEQ 1ID:40

>STAR40
GCTGTGATTCAAACTGTCAGCGAGATAAGGCAGCAGATCARGARAGCACTCCGGGRTCCAGAAGGAGCCTTCCAGGCCAGC
TTTGAGCATAAGCTGCTGATGAGCAGTGAGTGTCTTGAGTAGTGTTCAGGGCAGCANGTTACCATTCATGCTTGACTTCTA
GCCAGTGTGACGAGAGGCTGGAGTCAGGTCTCTAGAGAGTTGAGCAGCTCCAGCCTTAGQATCTCCCAGTCTTATGCGGTGT
GCCCATTCGCTTTGTGTCTGCAGTCCCCTGGCCACACCCAGTAACAGT TCTGGGATCTARGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAG
CTTTCCCTTCAAATACTTTGCAACCAGGTAGAGAAT TTTGGAGTGAAGGTTTTGTTCTTCOYTTCTTCACAATATGGATAT
GCATCTTCTTTTGAAAATGTTAAAGTAAATTACCTCTCTTTTCAGATACTGTCTTCATGCGARCTTGGTATCCTGTTTCCA
TCCCAGCCTTCTATAACCCAGTAACATCTTTTTTGARACCAGTGGGTGAGAAAGACACCTGGTOAGGAACGCGGACCACAG
GACAACTCAGGCTCACCCACGGCATCAGACTARAGGCAAACAAGGACTCTGTATAAAGTACCGGTRGCATGTGTATTAGTG
GAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACTTTTCTATAATTTCTTAAGTGCT RTGAATGTTCAAGTA
GAAAGTCTAACATTARATTTGATTGAACAATTGTATATTCATGGAATATTT TGGAACGGAATACCAAMAATGGCAATAGT
GGTTCTTTCTGGATGGAAGACAAACTTTTCTTGTTTAAAATAAATTTTATTTTATATATTTGAGGTTGASRCACATGACCTT
AAGGATACATATAGACAGTAAACTGGTTACTACAGTGAAGCARATTAACATATCTACCATCGTACATAGTNACATTTTTTT
GTGTGACAGGAACAGCTAARATCTACGTATTTAACARAAATCCTAAAGACAATACATTTTTATTARCTATAGRCCTCATGA
TGTACATTAGATCTCTAA

SEQ 1ID:41

>STAR4L
TGCTCTTGTTGCCCAGGCTGCAGTGCAATGGCGCTGTCTCGGCTCATCGCAACCTCCGCCTCCCAGATTCAAGTGATTCRC
CTGCCTCACCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACCAGTATGCAGCARCACGCCCGGCTAATTTTGTATTTGTAATAGAGACGGA
GTTTCTTCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAATTCCTGCCCTCAGETGATCTGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGAT
TACAGGCATGAGCCACTGTGCCCEGCCTGGECTGGGGCTTTTARGGGGACTGGAGCGTGAGGGGCTGGARAATTGGGAGAG
TTGATTGGTGGGGCARGGGGGATGTARTCATCAGGGTGTACARACTGCACTCTTGGTTTAGTCAGCTCCTCGTGGGGTCCT
TCGGAGCAGCTCAGTCAGTAGCTCCATCAGTATACAGGACCCARAGGAATATCTCARAGGGARAACAGCATTTCCTAAGGT
TCAAGTTGTGATCTACGGAGCAGTTAGGGGAACTACAATCTTGTGACAGGGTCTACATGCTTCTGAGGCAATGAGACACCA
AGCAGCTACGAGGAAGCAGTCAGAGAGCACGCCGACCTAGTGACTGATGCTGATGTGCTGCGAGCTGGGTTCATTTTCATT
TCTCCCCTCCCCCTGCCCTCATTAATTTTGTAAAGT TTATAGGGAACAT TTCACCCACTCTGCTGTGGATCCCTGTCACTT
ACGGAGTCTGTCATCTTGGCTGTATGGGCTGTGGCCTCTGCGGTGCCCATTCTCAGGAGGTGTGAGACCCATGAGGACCGG
AGGTGGACAAGGCTAGAGACCACACCCCCCCGCTCCATCCAATCATGT TTTCCTGGGTGCTTGGTTTCTATGCAGGCTGCA
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TCCTTAGTCCCTGCATGGGAACAGCTCCTGTGGTGAGCAGGCCCCTGAGGAAGGCCTTGAGCGGGAATGGAGCCTAGGC
TTRGGCTGCCTGGTAAGAGCTGGAGGGAACCAGCCGAGGCT TGTGCTACTTTTTTTTCCAGAATGARATACGTGACTGATG
TTGRTGTCCTGCAGCGCCACGTTTCCCGCCACARCCACCGGAACGAGGATGAGGAGAACACACTCTCCGTGGACTGCACAC
G

SEQ ID:)

>STAR42
AAGGGTGAGARCACTAGGGAGGGAGGAAGGAGCTATAAAAGAAAGAGGTCACTCATCACATCTTACACACTTTTTAAAACC
TTGGTTTTTTAATGTCCGTGTTCCTCATTAGCAGTARGCCCTGTGGAAGCAGGAGTCTTTCTCATTGACCACCATGACAAG
ACCCTATTTATGANACATAATAGACACACAAATGTTTATCGGATATTTATTGAAATATAGGAATTTTTCCCCTCACACCTC
ATGACCACATTCTGATACATTGTATGAATGAATATACCATAATTTTACCTATGGCTGTATATTTAGGTCTTTTCGTGCAGG
CTATAAAAATATGTATQGGCCGGTCACAGTGACTTACGCCCGTAGTCCCAGAACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGTGGATCAC
CTGAGGTCGGGAGTTCANAACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCGTCTCTGCTAAAAATACARAAATTAARCTGGACAC
GGTGGCGTATGCCTGTARANCCCAGCTACTCGGGAAGCTGAGGCAGGAGAACTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGTGGT
GAGTCGAGATTGCGCCATTGSACT CCAGCCTGGGCAACAAGAGCGARATTCCATCTCARAAAAAAGARARAAGTATGACTG
TATTTAGAGTAGTATGTGGAT N GAAAAATTAATAAGTGTTGCCAACTTACCTTAGGGTTTATACCATTTATGAGGGTGTC
GGTTTC

SEQ ID:43

>STAR43
CAAATAGATCTACACAAAACAAGATAATATCTGCCCATTTTTCCAAAGATAATGTGGTGAAGTGGGTAGAGAGARATGCAT
CCATTCTCCCCACCCAACCTCTGCTAAATTRTCCATGTCACAGTACTGAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCAGAATG
TGCACCAAGCACCTCTTGTCTCAATTTGCAGRCTAGGCCCTGCTATTTGATGGTGTGAAGGCTTGCACCTGGCATGGAAGG
TCCGTTTTGTACTTCTTGCTTTAGCAGTT CAAAGAGCAGGGAGAGCTGCGAGGGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATGTGGTC
AGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGTGGTCCATTATCRCCAGCCCCCCTGCGGTGTTGCTGTTTGCTTGGCTTGTCTGGCTCTC
CATGCCTTGTTGGCTCCARAATGTCATCATGCTGCACCCCAGGAAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTTTGGGC
TATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATTCCCTAGGTAAGRCCCAGAAGACACAGGAGGTAGTTGCTTTGGGAGAGTTTGGACC
TATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTATCTTCTCTTTCATTTGGTGAGACTGTTAGCTCTGGCCGCGGACTGAATTCCACA
CAGCTCACTTGGGAARRACTTTATTCCAAAACATAGTCACATTGAACAT TGTGGAGAATGAGGGACAGAGAAGAGGCCCTAG
ATTTGTACATCTGGGTGTTATGTCTATAAATAGAATGCTTTRGTGGTCAACTAGACTTGTTCATGTTGACATTTAGTCTTG
CCTTTTCGGTGGTGATTTAAAAATTATGTATAT CTTGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTTCATCTGGCTT
TTTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGTTATGGGCAGCCTTGAAGCTORGTAGCTAATGAAGAGGTATCCTCACTCCCTCCAGAG
AGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCAGCACCT TGAAARGAGT TTARACTTGTTTATTTTTARAACATTCTTGG
TTATGAATGTGCCTATATTGAATTACTGAACAACCTTATGGTTGTGAAGAATTGATTTGGTGCTAAGGTGTATAAATTTCA
GGACCAGTGTCTCTGAAGAGT TCATTTAGCATGAAGTCAGCCTGTGGCRGGTTGGGTGGAGCCAGGGAACAATGGAGAAGC
TTTCATGGGTGG

SEQ ID:44

>STAR44
TGAGTTGGGGTCCTAAGCCAGAAGTTAACTATGCTTTCATATATTCTTGCAAGTASAAGTACAGTGTTGGTGTAAATTCCC
CTTAGATGGATAGCTAAGCCCAGAGGAAATAATGGTAATTGGAACCATATGACCGTAFGCAATTCATGTGCATATTTATAT
CAAGAAAAGAACATTATAGGTCGGGTGAGACCCTATTTTGTTCTGACAATGTCATCTGRATTTACATGTCTGTTTCGGGAG
TTTGGATGTCAAGGGATTCTGTGCTGGATTGTAAAGCATGTGCTTCTGCTTGATGTAGCNACTCAATTTTGTATTCTTGAC
TAATAAAGTCATAAACATAATTCAACCTCTGTGTGCGTGCTCTCCTTCCATTAATTTATACY TTAGCAAAAAGTATTGAAT
GTGTGTGTTATGTAACAATTTCCTATAAATTATATTAAATGATTTATTAGCTTTATTCAATANAGTTTTAAGTGTTTTCTT
CTATGACTACATTATTTGTTAACARGAAATTTCTTTAACTGAAAACTTCAAGGAAGACTATCTOGGTAACTCTTTCAAAAA
GAATTGTCCCTGTATTTTGGGATTGAATATATTAATTTCTTGTACTGTTTTAACAGCACATAAT TXTACAAGACAAGCCAC
TTTTTCAAAGCCTGCTTCTCCTCCCATTTTCCCTATCTCTGTGATTGACACCTCCAACCCCTGTAGRCTGCCTCTGCTCTC
TCTTAACCAGTCCTACTGATACTACTTCCTAAGTATTTTTCAGCCCTGTCCTTCCTCTCCATCATGATGGATTCACTTCCA
GTTGAAATCCTTATGGTACCCTCCCTGGATTATGGCAGTAATCAGAGAGCTGGTCTCCTTAACT CAGGARTCACTTCTTCT
CATCTGTTGTTCACAGTGACATCAGAAAGATATTTTAARATGATGAACTAGAATTAATTATATAAAACACACATACACACA
TARATAATACTTAAATTTTTCAATGATGTTCCAATTATGTAAAATATAATATAGGAGGCACTTTATGT TCTGYCCTCAATC
TTTCAATTCAAACTTATCTCCTGCCACTATCTCCTTTGAACATTGTATTCCAGCTACTTTAGAATAATAATAARACATAAT
ATTCATAGAGCCCTTCCTGGGTTCCTATCACCGTACAAAATACTTCACATATAACATTTAATCTTTGACAACT T NATTAGG
CATGCACAATTATTATCTATCTATATATCTATATCTATATATATAAAATCTATATTTTATAGATAAGAAAATAGAGRGTAA
AARACTTGCCAAAATTACAAAGCTTAGAAGTGTAGCAGTTGGGATTTGAATCTAGGCATCCTGCCTCTATAGTCTACARTGS
CTTTCITGTGCCAAAAGCCTTGCAGTTCCCTAGACTTAACATTTCTCAAAATCTGTGTCTTTCACATGCTCTTCCAATIGT
CTGGAAAATCTTTCCCAACCTCAGTCTAACTGTGGTACTCATGTTCACCCCACAAGAATTGACTCCATCTGTCCCCTCTCY
ATGAAAATTTCTTTGAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTG

SEQ ID:45
>STAR45

CACGCCCCAGCGTGCCCTGGACTACTGCTCCGCAGGACTCCTGTTCTGCTGCACCCTGGACTACGGCACCAGAGGACCCAG
CTCCCGCCGGCCTGAGCTATGGCACCAGAGGACCCAGCTCCCGGCAGCCTGGACTATGGCACCAGAGGACCCAGCCCCCCG
CTTCCTGGGCTAAGGCACAGTAGGACCCTGCCTCATCGTGTACTCCTGCTCAGGAGGACCCTCGCAGGGCGGCGCACTGGA
CTAAGCTACTGAAGGAGCCCCACCCCTGCCTAACCCTGGACTAAGGCACTGGAGAACTCTTGCTCCGCAGAGCCACGGACT
CTTGCACAAGAGAACCTCAGCCCAGCCGTGCCCTGGACTGTGGCACAGTAGGGCCCACACCACGCCATGGACTCCTGTATT
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GGAGGAAGAGTAGTGATAAATGTCCAGGTTTACAACTTGARAAGTAGCAATCAATGTGCCACAATAGATGGATGTGATGTA
RAATTATAAATGATGAAAACATTATGTGTAATTGCCTAGCCAGAACAGTTACACAAGACAAAGACGTARAAGRAATCCACA
TAGGGAAGGAAGAGGTAAGATTGTTTCTGTTTTTTGARAATATAATCTTAAGATAGAGAARATCTTAAAGATTCCACCAAA
ATARATGGTTATAGCTGATGAAGAAATTCAATAAAGTTAATAGT TACAARATCAACATACARATATCATTATTGTTTCTAT
TAACRAATGACAAACTATTACCTGARAARTAARGGCAATTCAATTTATAATAGAATCARARCAGATATATARATATATAAR
BGACAGGAGTAAATTTAATCAARACCATAAAAGATTTACATACTGARAACTATAGCACATTGATGARAAARATTAARATGG
CATAAATAAATGGAGAAACATCCTTCATTGATGGATTCAAAAATTAGTATTGTAAAAGTGTCAATGCTACCCARAGCAATC
TACAGATTARATGCAACCACTATCAAATTCCAATGTCATTCTTCACAGAAATAGAAARATTACTGCTAAAATTTGTATGGA
ACCACAABAGRCCTGGACCAACCAAAGCAARTCTTGAACAARAAGAACAARGCTGGAGGCATCAGACTACCTGACTCCARAAC
TCTATTACAAANCTATAGGAATTARAARCAGCATAGCAATGGCATAARAACAGACATGTARAACAGTACAAAGGGATATAGA
ACCTGTAAATAAATCCGTGTGTCTGTGGTCAATTGATTTTTTGATAAAATAACTARAAATACACAGTGAAGAAAGAAAATT
ATTTTCAATAAATGRTGTAGACAAAACTGACTATCCACATACAGAAGAATAAAATTTGACTTTTATTTTGCTCTTTATACA
AGCATCARATCAAAANTAAAGTTTAAATGTARAACTACTACAAGGAAATATAGAAGGAGACTGTATGACATTGGCCTGAGC
TATGATTTTCTGTAGATSATTCCAAARGGCAACAARAGCAARACACACARATGAGACTGCATAARACTTARAACTTTTCCA
CAGGAAAAGRAGCAATGARAGAATTAAGAGAACCCACARATGGGATAATATTTTTAAACCATACATCAGGTAAGGGGCTCA
TATAATAATATATAAGCAAGT CAACCTACTCARAAATAAGAAAAAAACTATGCTTATTAAAAAATARGCAARAGAATCAGAR
TAGACATTTCCTACATCATACRAAAGGCCAACCAGGTACATGARRAAATCATAAACATTCCTAATTATCAGAGAAGTGCAA
ATCAATGCCACAATGAGATATCACCTCACACATTTTACTAGGGCTATTATAAAAAAAGATGGAAGATAAGTGTTGGTGAGE
ATGTGGAGAAAARGARACCCTGTACACTGTTGGTAGGAATGGARATTAGTACAGCCATCTTGGAAAACAGTACGAAGCTTT
CTCAAGAAATTATAAATTTATTTACKCTATGATCCAT

SEQ ID:46

>STAR46

ATTGTTTTTCTCGCCCTTCTGCATTTTCTGORAATTCTGTTGAATCATTGCAGT TACTTAGGTTTGCTTCGTCTCCCCCAT
TACARACTACTTACTGGGTTTTTCAACCCTAGRTCCCTCATTTTTATGATTTATGCTCATTTCTTTGTACACTTCGTCTTG
CTCCATCTCCCAACTCATGGCCCCTGGCTTTGGAYTATTGTTTTGGTCTTTTATTTTTTGTCTTCTTCTACCTCAACACTT
ATCTTCCTCTCCCAGTCTCCGGTACCCTATCACCARGGTTGTCATTAACCTTTCATATTATTCCTCATTATCCATGTATTC
ATTTGCAAATAAGCGTATATTAACAAAATCACAGGT N ATGGAGATATAATTCACATACCTTAARATTCAGGCTTTTAAAG
TGTACCTTTCATGTGGTTTTTGGTATATTCACAAAGTTRTGCATTGATCACCACCATCTGATTCCATAACATGTTCAATAC
CTCAAARAGAAGTCTGTACTCATTAGTAGTCATTTCACARTCACCACTCCCTCTGGCTCTGGGCAGTCACTGATCTTTGTG
TCTCTATGGATTTGCCTAGTCTAGGTATTTTTATGTAAATGRCATCATACAACATGTGACCTTTTGTTTGGCTTTTTTCAT
TTAGCAAAATGT TATCAAGGTCTGTCCCTGTTGTAGCATGTARTAGCACTTCATTTCTTATATGCTGAATGATATACTTTA
TTTGTCCATCAGTTGTTCATGCTTTATTTGTCCATCAGTTGATORACATTTGCGTTTTTGCCACTTTGGGCTATTAAGAAT
AATGCTACTGTGAACAAGTGTGTACAAGTTCCTCTACAAATTTTTRTGTGGACATATCCTTTCAGTITCTCTCAGGTGTATA
TCTGGGAATTGAATTGCTGGGTCGTGTAGTAGCTATGTTARACACT NI GAGAAACTGCTATAATGTTCTCCAGAGCTGTAC
CATTTTAAATTCTGTGTATGAGGATTCCACGTTCTCCACTTCCTCACORGTGTATGGATTTGGGGGTATACTTTTTARARA
GTGGGATTAGGCTGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAACACTTCAGGAAGCTGAGGTGGGAGGAT CACTTGAGCCT
AGTAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAGGGAGACCCTGTCTCTACARAARATAATTTAAAATARATTAGCTGGGCGTTG
TGGCACACACCTGTAGTCCCAGCTACATGGGAGGCTGAGGTGGARGGATTCOKTGAGCCCAGRAGTTTGAGGTTGCAGTGA
GCCATGATGGCAGCACTATACTGTAGCCTGGGTGTCAGAGCAAGACTCCGT TTOAGGGAAGARAAARAAAAGTGGGATGAT
ATTTTTGACACTTTTCTTCTTGTTTTCTTAATTTCATACTTCTGGARATTCCATTRAATTAGCTGGTACCACTCTAACTCA
TTGTGTTTCATGGCTGCATAGTAATATTGCATAATATAAATATACCATTCATTCATSAAAGT TAGCAGATATTGACTGTTA
GGTGCCAGGCACTGCTCTAAGCGTTAAAGAAARACACACARRARCTTTTGCATTCTTAGAGT TTATTTTCCAATGGAGGGG
GTGGAGGGAGGTAAGAATTTAGGAAATAAATTARTTACATATATAGCATAGGGT T TCACGAGTGAGTGCAGCTTGAATCGT
TGGCAGCTTTCTTAGTAGTATAAATACAGTACTAAAGATGAAATTACTCTARATGGTGT TACTTARATTACTGGAATAGGT
ATTACTATTAGTCACTTTGCAGGTGAAAGTGGAAACACCATCGTAAAATGTAAAATAGGAAACAGCTGGTTAATGTT

SEQ ID:47

>STAR47
ATCATTAGTCATTAGGGAAATGCAAATGAAAAACACAAGCAGCCACCAATATACACCTACTAGGATGATTTAAAGGARRAT
ARGTGTGAAGRAGGACGTAAAGAAATTGTAACCCTGATACATTGATGGTAGAAATGGATARAGT TGCAGKCACTGTGAARA
ACAGTCTGCAGTGGCTCAGAAGGTTAAATATAGAACCCCTGTTGGACCCAGGAACTCTACTCTTAGGCACSCCARAGAATA
GAGAACAGAAATCAAACAGATGTTTGTATACTAATGTTTGTAGCATCACTTTTCACAGGAGCCARAAGGTGGRAATAATCC
AACCATCAGTGAACARATGAATGTAATAARAGCAAGGTGGTCTGCATGCAATGCTACATCATCCATCTGTARAARACGAAC
ATCATTTTGATAGATGATACAACATGGGTGGACATTGAGARCATTATGCTTAGTGAAATAAGCCAGACACAAAAGGAATAT
ATTGTATAATTGTAATTACATGAAGTGCCTAGARTAGTCAAATTCATACAAGAGAARAGTGGGATAGGAATCACCATQGGCT
GGAAATAGGGGGAAGGTGCTATACTGCTTATTGTGGACAAGGTTTCGTARGARATCATCARRAT TGTGGGTGTAGATAGTG
GTGTTGGTTATGCAACCCTGTGAATATATTGAATGCCATGGAGTGCACACTTTGGT TAAAAGGTTCAAATGATARATANTG
TGTTATATATATTTCCCCACGATAGAAAACACGCACAGCCARGCCCACATGCCAGTCTTGTTAGCTGCCTTCCTTTACCTY
CARGAGTGGGCTGAAGCTTGTCCAATCT TTCAAGGTTGCTGAAGACTGTATGATGGARGTCATCTGCATTGGGARAGARAT
TAATGGAGAGAGGAGAAAACTTGAGAATCCACACTACTCACCCTGCAGGGCCARGAACTCTGTCTCCCATGCTTTGCTGTC
CTGTCTCAGTATTTCCTGTGACCACCTCCTTTTTCAACTGAAGACTTTGTACCTGAAGGGGTTCCCAGGTTTTTCACCTCG
GCCCTTGTCAGGACTGATCCTCTCAACTA

SEQ ID:48
>STAR48
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RTCATGTATTTGTTTTCTGAATTAATTCTTAGATACAT TAATGT TTTATGT TACCATGAATGT GATATTATARTATAATAT
TRITAATTGGTTGCTACTGT TTATAAGAATTTCATTTTCTGTTTACTTTGCCTTCATATCTGARAARCCTTGCTGATTTGAT
TAGEGCATCCACAAATTTTCTTGGATTTTCTATGGGTRATTACARATCTCCACACAATGAGGT TGCAGTGAGCCRAGATCA
CACCRCTGTACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACACCATCTCACAARARACACATAARCAAACAAACAGARACTCCACAC
AATGAGRACGTATGTGCTTTCTTTTTTTCTTCCTCTTTCTATAATATTTCT TTGTCCTATCT TARCTGAACTGGCCAGAAA
CCCCAGGRCAATGATARATACGAGCAGTGTCAACAGACATCTCATTCCCTTTCCTAGCTTTTATARAAATAACGATTATGC
TTCAACATRACATATGGTGGTGT CGATGGTTTTGTTATAGATAAGCTTATCAGGTTAAGAAATTTGTCTGCGTTTCCTAGT
TTGGTATAAAGATTTTAATATAAATGAATGTTGTATTTTATCATCTTATTTT TTTCCTACATCTGCTAAGGTAATCCTGTG
TTTTCCCCTTTRCAATCTCCTAATGTGGTGAATGACATTARAATACCT TCTATTGTTARAATATTCTTGCAACGCTGTATA
GAACCAATGCCTNATTCTGTATTGCTGATGGATTTTTGAAARATATGTAGGTGGACTTAGT TTTCTAAGGGGAATAGAAT
TTCTAATATATTTARAATATTTTGCATGTATGT TCTGAAGGACATTGGTGTGTCATTTCTATACCATCTGGCTACTAGAGG
AGCCGACTGAARAGTCACACTGCCGGAGGAGGGGAGAGGTGCTCTTCCGTTTCTGGTGTCTGTAGCCATCTCCAGTGGTAGC
TGCAGTGATAATAATGCLGCAGTGCCGACAGT TCTGGAAGGAGCAACAACAGTGATTTCAGCAGCAGCAGTATTGCGGGAT
CCCCACGATGGAGCAAGGSRAATAATTCTGGAAGCAARTGACAATATCAGCTGTGGCTATAGCAGCTGAGATGTGAGTTCTC
ACGGTGGCAGCTTCAAGGACRGTAGTGATGGTCCAATGGCGCCCAGACCTAGARATGCACAT TTCCTCAGCACCGGCTCCA
GATGCTGAGCTTGGACAGCTGRCGCCT

SEQ ID:49

>STAR49
ARACCAGAAACCCAAAACAATGGGAGNGACATGCTAARRACCAGRAACCCARAACAATGGGAGGGTCCTGCTARAACCAGARA
CCCAAAACARTGGGAGTGAAGTGCTAARRCCAGAAACCCAAAACAATGGGAGTGTCCTGCTACACCAGARACCCAAARCGA
TGGGAGTGACGTGATAAAACCAGACACCCARAACAATGGGAGTGACGTGCTAAACCAGARACCCARAACAATGGGAGTGAC
GTGCTAAAACCTGGAAACCTAAAACAATGCORGTGAGGTGCTAACACCAGAATCCATAARCAATGTGAGTGACGTGCTARAC
CAGAACCCARAACAATGGGAGTGACGTGCTAANACAGGAACCCAARACAATGAGAGTGACGTGCTARACCAGAARCCCAAA
ACAATGGGAATGACGTGCTAAAACCGGAACCCAAAACAATGGGAGTGATGTGCTARACCAGAAACCCAAAACAATGGGAAT
GACATGCTAAAACTGGAACCCAAAACAATGGTAACTAAGAGTGATGCTAAGGCCCTACATTTTGGTCACACTCTCAACTAA
GTGAGAACTTGACTGAARAGGAGGATTTTTTT TTCTAAGACAGAGT TTTGGTCTGTCCCCCAGAGTGGAGTGCAGTGGCAT
GATCTCGGCTCACTGCARAGCTCTGCCTCCCGGGTTCAGGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGAATACAGG
CACCCGCCACCACACTTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGKAGAGATGGGGTTTCACCATATTAGCAAGGATGGTCTCAATC
TCCTGACCTCGTGATCTGCCCACCTCAGGCTCCCARAGTGOTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCAGCARAAAGGA
GGAATTTTTAAAGCAAAATTATGGGAGGCCATTGTTTTGAACYAAGCTCATGCAATAGGTCCCAACAGACCARACCAAACC
AAACCARAATGGAGTCACTCATGCTAAATGTAGCATAATCARAA

SEQ ID:50

>STARS0
CAACCATCGTTCCGCAAGAGCGGCTTGTTTATTAAACATGAAATGAGGGRAAAGCCTAGTAGCTCCATTGGATTGGGAAGA
ATGGCAAAGAGAGACAGGCGTCATTTTCTAGARAGCAATCTTCACACCTGNIGGTCCTCACCCATTGAATGTCCTCACCCA
ATCTCCARCACAGARATGAGTGACTGTGIGTGCACATGCGTGTGCATGTGTORAAGTATGAGTGTGAATGTGTCTATATGG
GAACATATATGTGATTGTATGTGTGTAACTATGTGTGACTGGCAGCCTGGECART GCTGGTTGGAGTGTGGTGTGATGTGA
GTATGCATGAGTGGCTGTGTGTATGACTGT GGCGGGAGGCGGAAGGGGAGAAGCAGCAGGCTCAGGTGTCGCCAGAGAGGE
TGGGAGGAAACTATAAACCTGGGCAATTTCCTCCTCATCAGCGAGCCTTTCTTGCGRAATAGGGGCAGAGCTCAAAGTTCA
CAGAGATAGTGCCTGGGAGGCATGAGGCAAGGCGGAAGTACTGCGAGGAGGGGCAGAREGTCTGACACTTGAGGGGTTCTA
ATGGGARAGGAARGACCCACACTGAATTCCACTTAGCCCCAGACCCTGGGCCCAGCGETGCCGGCTTCCAACCATACCAAC
CATTTCCAAGTGTTGCCGGCAGAAGTTARCCTCTCTTAGCCTCAGTTTCCCCACCTGTARNATGGCAGAAGTAACCARGCT
TACCTTCCCGGCAGTGTGTGAGGATGAAAAGAGCTATGTACGTGATGQACTTAGAAGAAGG TAGGGTGTGAGTGGTACT
CGTCTGGTGGGTGTGGAGAAGACATTCTAGGCAATGAGGACTGGGGAGAGCCTGGCCCATGGCOLTCCACTCAGCAAGGTCA
GTCTCTTGTCCTCTGCACTCCCAGCCTTCCAGAGAGGACCTTCCCAACCAGCACTCCCCACGCTRCCAGTCACACATAGTT
ACACACATACAATCACATATATGTTCCCATATAGACACATTCACACTCATACCTTCACACATGCAMCGCATGTGCACACA
CAGTCACTCATTTCTGTGTTGGAGATTGGGTGAGGACAT TCAATGGGTGAGGACCAACAGGTGTGARSATTGCTTTCTAGA
AAATGACTCCTGTCTCTCTTTGCCATTCTTCCCAATCCGATGGAGCTACTAGGCTTTTCCCTCATTTCATGTTTARTAAAC
CTTCCCAATGGCGAAATGGGCTTTCTCAAGAAGTGGTGAGTGTCCCATCCCTGCGGTGGGGACAGGGGTERCAGCGGACAA
GCCTGCCTGGAGGGAACTGTCAGGCTGATTCCCAGTCCAACTCCAGCTTCCAACACCTCATCCTCCAGGCANTCTTCATTC
TTGGCTCTAATTTCGCTCTTGTTTTCTTT T TTAT T T T TATCGAGAACTGGGTGGAGAGCTTTTGGTGTCATTOGGGATTGC
TTTGAAACCCTTCTCTGCCTCACACTGGGAGCTGGCTTGAGTCAACTGGTCTCCATGGAATTTCTTTT TTTAGTRTGTARA
CAGCTAAGT TTTAGGCAGCTGTTGTGCCGTCCAGGGTGGARAGCAGCCTGTTGATGTGGAACTGCTTGGCTCAGANI TCTT
GGGCAAACAGATGCCGTGTCTCTCAACTCACCAATTAAGAAGCCCAGARAATGTGGCTTGGAGACCACATGTCTGGTLATG
TCTAGTAATTCAGATGGCTTCACCTGGGAAGCCCTTTCTGAATGTCAAAGCCATGAGATAAAGGACATATATATAGTASNCT
AGGGTGGTCCACTTCTTAGGGGCCATCTCCGGAGGTGETGAGCACTAAGTGCCAGGAAGAGAGGAAACTCTGTTTTGGAY
CAAAGCATAAAAARACCTTAGCCACAAACCACTGAACATTTGTTTTGTGCAGGTTCTGAGTCCAGGGAGGGCTTCTGAGGA
GAGGGGCAGCTEGAGCTGGTAGGAGTTATGTGAGATGGAGCAAGGGCCCT TTARGAGGTGGGAGCAGCATGAGCARAGGCA
GAGAGGTGGTAATGTATAAGGTATGTCATGGGAAAGAGTTTGGCTGGAACAGAGT T TACAGAATAGAAAAATTCAACACTA
TTARTTGAGCCTCTACTACGTGCTCGACATTGTTCTAGTCACTGAGATAGGT TTGGTATACAAAACAARATCCATCCTCTA
TGGACATTTTAGTGACTAACAACAATATARATAATAAAAGTGAACAAAAGCTCAAAACATGCCAGGCACTATTATTTATTT
ATTTATTTATTTATTTATTTATTTTTTGAAACAGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGTAGTGGTGCGATCTCGGC
TCACTG

SEQ ID:51
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STARS1
RKACAGGTGACACCAATCCCCTGACCACGCTTTGAGRAGCACTGTACTAGATTGACTTTCTAATGTCAGTCTTCATTTTCT
AGSTCTGTTACAGCCATGGTCTCCATATTATCTAGTACAACACACATACAAATATGTGTGATACAGTATGAATATAATATA
AAARCATGTGTTATAATATAAATATAATATTAAAATATGTCTTTATACTAGATAATAATACTTAATAACGTTGAGTGTTTA
ACTGCRCTARGCACTTTACCTGCAGGAAACAGITTT TTTTTTATTTTGGTGARATACAACTAACATARATTTATTTACAAT
TTTAAGOATTTTTAAGTGTATAGT T TAGTGGAGTTAATATATTCARAATGT TGTGCAGCCGTCACCATCATCAGTCTTCAT
AACTCTTTCATATTGTAARATTAAAAGT TTATGCTCATTTAAAAATGACTCCCARTTTCCCCCCTCCTCAACCTCTGGARA
ACTACCATTSTATTTTCTGCCTCCGTAGTTTTGCCCACTCTAAGTACCTCACATAAGTGGAATTTGTCTTATTTGCCTGTT
TGTGACCGGCNGATTTCATTTAGTATAATGTCCTCAAGTTTTATT CACGTTATATAGCATATGTCATAATTTTCTTCACTT
TTAAGCTTGAGTRATATTTCATCGTATGTATCTCACATTTTGCTTATCCATTCATCTCTCAGTGGACACTTGAGTTGCTTC
TACATTTTAGCTG'RIGTGAATACTGCTGCTATGAACATGGGTGTATAAATATCTCAAGACCTTTTTATCAGTTTTTTAARA
TATATACTCAGTAGTRGTTTAGCTGGATTATATGGTAATTTTATTTTTAAT TTTTGAGGAACTGTCCTACCCTTTTATTCA
ATAGTAGCTATACCAARTGACAATTGGCATTCCTACCAACAGGGCATAAGGGTTCTCAATTCTCCACATATTCCCTGATAC
TIGTTATTTTCAGETGT N TTTITTTTTTTTTTTTT TTTATGGGAGCCATGTTAATGGGTGTAAGGTGATATTTCATTATAG
TTTTGATTTGCATTTCCCTRATGATTAGTGATGTTAAGCATCTCTTCATGTGCCTATTGGCCATTTGTATATCTTCTTTAA
AAATATATATATACTCATTCOPTTGCCCATTTTTGAATTATGTTTAT TTTTTGTTATTGAGT TTCAATACTTTTCTATATA
ACCTAGGTATTAATCCTTTATCRGACTTAAGATTTGCAAATATTCTCTTTCATTCCACAGGTTGCTAATTCTCTCTGTTGG
TAATATCTTTTGATGCTGTTGTGRCCAGAATTGATTCATTCCTGTGGGTTCTTGGTCTCACTGACTTCAAGAATAAAGCTG
CGGACCCTAGTGGTGAGTGTTACACETCTTATAGATGGTGTTTCCGGAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCCAGAGTTTCTTC
CTTCCAATGGGTTCATGGTCTTGCTGRCTTCAGGAATGAAGCCGCAGACCTTCGCAGTGAGGTTTACAGCTCTTARAGGTG
GCGTGTCCAGAGTTGTTTGTTCCCCCTAGTGGGTTCGTGGTCTTGCTGACT TCAGGAATGAAGCCGCAGACCCTCGCAGTG
AGTGTTACAGCTCATAAAGGTAGTGCGGACACAGAGTGAGCTGCAGCARGATTTACTGTGAAGAGCAAAAGAACAAAGCTT
CCACAGCATAGAAGGACACCCCAGCGGGTTECTGCTGCTGGCTCAGGTGGCCAGTTATTATTCCCTTATTTGCCCTGCCCA
CATCCTGCTGATTGGTCCATTTTACAGAGTACLGATTGGTCCATTTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTA
GCTAGACACAGAGTGCTGATTGCTGCATTCTTANAGAGTGCTGAT TGGTGCATTTACAGTCCTTTAGCTAGATACAGAACG
CTGATTGCTGCGTTTTTTACAGAGTGCTGATTGG'NGCATTTACAATCCTTTAGCTAGACACAGTGCTGATTGGTGGGTTTT
TACAGAGTGCTGATTGGTGCGTCTTTACAGAGTGCTQATTGGTGCATTTACAATCCTTTAGCTAGACACAGAGTGCTGATT
GGTGCGTTTATAATCCTCTAGCTAGACAGAARAGT TTRCCAAGTCCCCACCTGACCGAGAAGCCCCACTGGCTTCACCTCT
CACTGTTATACTTTGGACATTTGTCCCCCCARAATCTCAYGTTGARATGTAACCCCTAATGTTGGAACTGAGGCCAGACTG
GATGTGGCTGGGCCATGGGGA

SEQ ID:52

>STAR52

CTTATGCCATCTGGCGGTGCCATGTGGAACT TCGCTGAAGAAGCTERATTTACTGACCATCTGTGCCTAGAGCGGGTTTCT
CCAAGGARAGGCTCTGTAAATCTCGTCCTTTTGAAAT CTAGGGGARAACAGCCTCCTTCACTGAGGAT TAAT TTARAGAAA
GGGGGAAATAGGAARATTCCATGCGTTGGAAGTCCATTTAGATTTCTACRTGAACCATCATATATGTGCACTACATAATTC
TTATTTTTTTATTTTTARAAAAGGGATAATTTATATTCCAGTGACAAGTTRGGGARAGGCCARGGCAAGCAATTGAGTTGA
ACATTATGTAGCGTTTATATAGACCTTGCAGACGTCTGTGCAATATCCACCACTGAACACGTGAGGTCGTACTCAAGTCTC
TCTGGCCCCTGGTAATGTGACTCCCTTCCTTTATTTGCATGAATCGCCTGGATSGGGTGTCAGGTTTTTARAACGTCAAGG
TTTACGCCTATTGTTGTCAACCAATCAGCATCCTACTTTGACGTGATTGGCTTCRACTGTAGGTGTCAATCATCCARAATT
TGCATACTACTCCTCAGGCCGCCGGGAGCCTGTCAGTCGGCTGTGGCAGCTGGARGRGAAGGAATCGGACGGAGAAGAATG
AARAATCACTTTGCTTTCGCAARGCGAAAGAARAGTATTCTTTTCCTCATTATTTTTAAATARATTTGAT TGTATATTTAC
CTAATAAAATAAACATTCAATTAAACAARAATAAGCARCTATCAAAGATTTGTTTACT AT TTTCGTAATGTTTACTGTTT
CARTAAGTAGCCAAAGGAATATTAAAACACAARAATATGAATGCTGATAAT TTTATGTCAXAAAGACCATTTTAAAACTAA
AAGTGAACATGGGGTTTCTAAATARAATTACCGTGGTAGCGTAAAAACACTGCTTTCARTANI TGGGCATGCTGARAGTGC
TGCATCCTAAGATAAAAAATACACCAAGGGGGGGAT TTCARAGAACATTATTTTGCTTT TAATRATCCTGTATTTCTGTCA
CTTTGCCCTTTTTATTTATTTACCGTGARCTCACAGACAGAATATTACTTGGAGTTTCTGAAATACT TGTGT TTGTACATT
TCTCATCTTACACGTACCCACACACCCCAARATAARAAAACAAAGAAGAG

SEQ ID:53

>STARS3

CCCTGAGGAAGATGACGAGTAACTCCGTAAGAGAACCTTCCACTCATCCCCCACATCCCTGCAGACGTGCTY TCTGTTAT
GATACTGGTATCCCATCTGTCACTTGCTCCCCAAATCATTCCCTTCTTACAATTTTCTACTGTACAGCATTGAGGCTGAAC
GATGAGAGATTTCCCATGCTCTTTCTACTCCCTGCCCTGTATATATCCGGGGATCCTCCCTACCCAGGATGCTERGGGGTC
CCAAACCCCARGTAARGCCCTGATATGCGGGCCACACCTTTCTCTAGCCTAGGAATTGATAACCCAGGCGAGGAAGNCACTG
TGGCATGAACAGATGGTTCACT TCGAGGAACCGTGGAAGGCGTGTGCAGETCCTGAGATAGGGCAGAATCGGAGTGTRCAG
GGTCTGCAGGTCAGGAGGAGTTGAGATTGCGTTGCCACGTGGTGGGAACTCACTGCCACTTATTTCCTTCTCTCTTCT' C
CTCAGCCTCAGGGATACGACACATGCCCATGATGAGAAGCAGAACGTGGTGACCTTTCACGAACATGGGCATGGCTGCG A
CCCCTCGTCATCAGGTGCATAGCAAGTGAAAGCAAGTGTTCACAACAGTGAAAAGTTGAGCGTCATTTTTCTTAGTGTGCC
ARGAGTTCGATGTTAGCGTTTACGTTGTATTTTCT TACACTGTGTCATTCTGTTAGATACTAACATTTTCATTGATGAGCA
AGACATACTTAATGCATATTTTGGTTTGTGTATCCATGCACCTACCTTAGARAACAAGTATTGTCGGTTACCTCTGCATGG
AACAGCATTACCCTCCTCTCTCCCCAGATGTGACTACTGAGGGCAGTTCTGAGTGTTTAATTTCAGATTTTTTCCTCTGCA
TTTACACACACACGCACACAAACCACACCACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACCAAGTA
CCAGTATAAGCATCTGCCATCTGCTTTTCCCATTGCCATGCGTCCTGGTCAAGCTCCCCTCACTCTGTTTCCTGGTCAGCA
TGTACTCCCCTCATCCGATTCCCCTGTAGCAGTCACTGACAGT TAATARACCTTTGCARACGTTCCCCAGTTGTTTGCTCG
TGCCATTATTGTGCACACAGCTCTGTGCACGTGTGTGCATATTTCTTTAGGAAAGAT TCTTAGAAGTGGARTTGCTGTGTC
ARAGGAGTCATTTATTCAACAAAACACTAARTGAGTGCGTCCTCGTGCTGAGCGCTGTTCTAGGTGCTGGAGCGACGTCAGG
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SPACAAGGCAGACAGGAGTTCCTGACCCCCGTTCTAGAGGAGGATGTTTCCAGTTGTTGGGTTTTGTTTGTTTGTTTCTTC
TAGAGATGGTGGTCTTGCTCTGTCCAGGCTAGAGTGCAGTGGCATGATCATAGC

SEQ XD:54

>STARM :
CCATAARRGTGTTTCTAAACTGCAGAAAAATCCCCCTACAGTCTTACAGTTCARGAATTTTCAGCATGAAATGCCTGGTAG
ATTACCTGACTTTTTTTGCCAAAAATAAGGCACAGCAGCTCTCTCCTGACTCTGACTTTCTATAGTCCTTACTGAATTATA
GTCCTTACTORATTCATTCTTCAGTGTTGCAGTCTGAAGGACACCCACATTTTCTCTTTGTCTTTGTCAATTCTTTGTGTT
GTAAGGGCAGGRTGTTTAAAAGTTGAAGTCATTGACTTGCARAATGAGARAT TTCAGAGGGCATTTTGTTCTCTAGACCAT
GTAGCTTAGAGCAGTGT TCACACTGAGGTTGCTGCTAATGTTTCTGCAGTTCTTACCAATAGTATCATTTACCCAGCAACA
GGATATGATAGAGAACTTCGAAAACCCCAGARAATGT TTTGCCATATATCCAAAGCCCTTTGGGAAATGGAAAGGAATTGC
GGGCTCCCATTTTTARATATGGATAGATAGAGACCAAGARAGACCARGGCAACTCCATGTGCTTTACATTAATARAGTACA
AAATGTTAACATGTAGOAAGTCTAGGCGAAGT TTATGTGAGAATTCTTTACACTARTTTTGCAACATTTTAATGCAAGTCT
GAAATTATGTCRAAATAAQTAAAAATTTTTACAARGTTAAGCAGAGAATAACAATGATTAGTCAGAGAAATAAGTAGCAAAA
TCTTCTTCTCAGTATTGACRIGGTTGCTTTTCAATCTCTGAGGACACAGCAGTCTTCGCTTCCAAATCCACAAGTCACATC
AGTGAGGAGACTCAGCTGAGAQTTTGGCTAATGTTGGGGGGTCCCTCCTGTGTCTCCCCAGGCGCAGTGAGCCTGCAGGCC
GACCTCACTCGTGGCACACAACYAAATCTGGGGAGAAGCARACCCGATGCCAGCATGATGCAGATATCTCAGGGTATGATCG
GCC

SEQ ID:55

>STARSS
CCTGAACTCATGATCCGCCCACCTCAGCCRCCTGAAGTGCTGGCATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCAGCCGCAACACA
CTCTTGAGCAACCAATGTGTCATAAAAGAAATAAAATGGAAATCAGARAGTATCTTGAGACAGACARAARATGGAAACACAA
CATACCAAAATTTATGGGACACAGCAAAAGCARTTTTAGGAGGGAAGT TTATAGTGATGAATACCTACCTCARARATCATTA
GCCTGATTGGATGACACTACAGTGTATARATGAATTGAAARCCACATTGTGCCCCATACATATATACAATTTTTATTTGTT
AATTAARAATAAAATAAAACTTTAAAAAAGAAGARNRGAGCTCAAATAAACAACCTAACTTTATACCTCAAGGAAATAGAAG
AGCCAGCTAAGCCCAAAGTTGACAGAAGGAAAAAAARATTGGCAGAAAGAAATGAAACAGAGACTAGARAGACRATTGAAG
AGATCAGCAAAACTA

SEQ ID:56

>STARS6
ACACAGGAARAGATCGCAATTGTTCAGCAGAGCTTTGAACCGGRGATGACGGTCTCCCTCGTTGCCCGGCAACATGGTGTA
GCAGCCAGCCAGTTATTTCTCTGGCGTAAGCAATACCAGGAAGGARGTCTTACTGCTGTCGCCGCCGGAGAACAGGTTGTT
CCTGCCTCTGAACTTGCTGCCGCCATGAAGCAGATTARAGAACTCORGCGCCTGCTCGGCAAGAAAACGATGGAAARATGAA
CTCCTCAAAGAAGCCGTTGAATATGGACGGGCAARARAAGTGGATAGCRCACGCGCCCTTATTGCCCGGGGATGGGGAGTAA
GCTTAGTCAGCCGTTGTCTCCGGGTGTCGCGTGCGCAGTTGCACGT CANICTCAGACGAACCGATGACTGGATGGATGGCC
GCCGCAGTCGTCACACTGATGATACGGATGTGCTTCTCCGTATACACCATTTATCGGAGAGCTGCCAACGTATGGTTATC
GTCGGGTATGGGCGCTGCTTCGCAGACAGGCAGAACTTGATGGTATGCCTGSGATCAATGCCAARCGTGTTTACCGGATCA
TGCGCCAGAATGCGCTGTTGCTTGAGCGARARCCTGCTGTACCGCCATCGAARCGGGCACATACAGGCAGAGTGGCCGTGA
AAGAAAGCAATCAGCGATGGTGCTCTGACGGGTTCGAGTTCTGCTGTGATAACGSAGAGAGACTGCGTGTCACGTTCGCGC
TGGACTGCTGTG

SEQ ID:57

>STARS7
TCCTTCTGTAAATAGGCAAAATGTATTTTAGTTTCCACCACACATGTTCTTTTCTGTAGGGRT TGTATGTTGGAAATTTTA
TCCAATTATTCAATTAACACTATACCAACAATCTGCTAATTCTGGAGATGTGGCAGTGAATAARAAAGTTATAGTTTCTGA

TTTTGTGGAGCTTGGACTTTAATGATGGACARAACAACACATTCTTAAATATATATTTCAT CARRATTATAGTGGGTGAAT
TATTTATATGTGCATTTACATGTGTATGTATACATAAATGGGCGGTTACTGGCTGCACTGAGAATRTACACGTGGCGCGAA
CGAGGCTGGGCGGTCAGAGAAGGCCTCCCAAGGAGGTGGCTTTGAAGCTGAGTGGTGCTTCCACGTORAAAGGCTGGARAG
GGCATTCCAAGAAAAGGCTGAGGCCAGCGGGAAAGAGGTTCCAGTGCGCTCTGGGAACGGAAAGCGCARCTGCCTGAAACG
AAAATGAGTGTGCTGAAATAGGACGCTAGAAAGGGAGGCAGAGGCTGGCAAAAGCGACCGAGGAGGAGC NCARAGGAGCGA
GCGGGGAAGGCCGCTGTGGAGCCTGGAGGARGCACTTCGGAAGCGCT TCTGAGCGGGTAAGGCCGCTGGGARCATGAACTG
CTGAGCAGGTGTGTCCAGAATTCGTGGGTTCTTGGTCTCACTGACTTCAAGAATGAAGAGGGACCGCGGACCRTCGCGGTG
AGTGTTACAGCTCTTAAGGTGGCGCGTCTGGAGT TTGTTCCTTCTGATGTTCGGATGTGTTCAGAGTTTCTTCOYTCTGGT
GGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTCAGGAGTGARGCTGCAGACCTTCGCGGTGAGTGTTACAGCTCATARAAGCAGGGRGGACT
CAAAGAGTGAGCAGCAGCARGATTTATTGCARAGAATGAAAGAACAAAGCTTCCACACTGTGGAAGGGGACCCCAGOGGGT
TGCCACTGCTGGCTCCGCAGCCTGCTTTTATTCTCT TATCTGGCCCCACCCACATCCTGCTGAT TGGTAGAGCCGAATGGT
CTGTTTTGACGGCGCTGATTGGTGCGTTTACAATCCCTGCGCTAGATACARAGGTTCTCCACGTCCCCACCAGATTAGCRA
GATAGAGTCTCCACACAAAGGTTCTCCAAGGCCCCACCAGAGTAGCTAGATACAGAGTGTTGATTGGTGCATTCACAAACS
CTGAGCTAGAGACAGGGTGATGACTGGTGTGTTTACAAACCTTGCGGTAGATACAGAGTATCAATTGGCGTATTTACAATC
ACTGAGCTAGGCATAAAGGTTCTCCAGGTCCCCACCAGACTCAGGAGCCCAGCTGGCTTCACCCAGTGG

SEQ ID:58

>STARS8
AAGTTTACCTTAGCCCTAAATTATTTCATTGTGATTGGCATTTTAGGAARATATGTATTAAGGAATGTCTCTTAGGAGATAA
GGATAACATATGTCTAAGAAAATTATATTGAAATATTATTACATGAACTAAAATGTTAGAACTGAARARAARATTATTGTAA
CTCCTTCCAGCGTAGGCAGGAGTATCTAGATACCAACTTTAACAACTCARCTTTAACAARCTTCGAACCAACCAGATGGCTA
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GAGATTCACCTATTTAGCATGATATCTTTTATTGATAARAAAATATAAAACTTCCATTARATTTTTARGCTACTACAATC
CATTAAATTTTAACTTACCAGTGTTCTCAATGCTACATAATTTAAAAT CATTGARATCTTCTGATTTTAACTCCTCAGTC
TTSAAATCTACTTATTTTTAGTTACATATATATCCARATCTACTGCCGCTAGTAGAAGAAGCT TGGAATTTGAGARARARAT
CAGACGTTTTGTATATTCTCATATTCACTAATTTATTTTTTAAATGAGT TTCTGCAATGCAT CARGCAGTGGCAARACAGG
AGARANATTAARATTGGTTGAAAAGATATGTGTGCCAARACAATCCCTTGAAATTTGATGAAGTGACTAATCCTGAGTTATT
GTTTCAAATGTGTACCTGTTTATACAAGGGTATCACCTTTGARATCTCAACATTAAATGARATTTTATAAGCAATTTGTTG
TAACATGACTATTATAAARTTCTGATATAACATTTTTTATTACCTGT TTAGAGTTTAAAGAGAGAARAGGAGT TARGARTA
ATTACATTTSCATTAGCATTGTCCGGETGCARAAACTTCTAACACTATCTTCARATCTTTTTCTCCATTGCCTTCTGAACA
TACCCACTTGOGTATCTCATTAGCACTGCAAATTCAACAT TTTCGATTGCTAATTTTTCTCCCTARATATTTATTTGTTTT
CTCAGCTTTAGCOQAATGTTTCACTATTGACCATTTGCTCAAGTATAGTGACGCTTCAATGACCTTCAGAGAGCTGTTTCAG
TCCTTCCTGGACTACTTGCATGCTTCCAACAAAATGAAGCACTCTTGATGTCAGTCACTCARATAAATGGAAATGGGCCCA
TTTACTAGGAATGTNACAGAATARRAAGATAGACGTGACACCAGTTGCTTCAGTCCATCTCCATTTACTTGCTTAAGGCC
TGGCCATATTTCTCACRGTTGATATGGCGCAGGGCACATGTTTAAATGGCTGTTCTTGTAGGATGGTTTGACTGTTGGATT
CCTCATCTTCCCTCTCCNAGGAAGGRAGGTTACAGTAGTACTGTTGGCTCCTGGAATATAGATTCATAAAGAACTAATGG
AGTATCATCTCCCACTGCTQTTGT

SEQ ID:59

>STARS9
GAGATCACGCCACTGCACTCCAGCOTGGGGGACAGAGCAAGACTCCATCTCAGAAACARACAAACACACAAAGCCAGTCAA
GGTGTTTAATTCGACGGTGTCAGGCTSAGGT CTCTTGACAGGATACATCCAGCACCCGGGGGARACGTCGATGGGTGGGGT
GGAATCTATTTTGTGGCCTCAAGGGAGOGTTTGAGAGGTAGTCCCGCAAGCGGTGATGGCCTAAGGAAGCCCCTCCGCCCA
AGAAGCGATATTCATTTCTAGCCTGTAGOQACCCAAGAGGGAGAATCGGGCTCGCCACAGACCCCACAACCCCCAACCCAC
CCCACCCCCACCCCTCCCACCTCGTGAAATSGGCTCTCGCTCCGTCAGCGCTCTAGTCACACCGTGTGGTTTTGGAACCTCC
AGCGTGTGTGCGTGGGTTGCGTGGTGGGETGOGGCCGGCT GTGGACAGAGGAGGGCATARAGCGGCGGTGTCCCGCGGGTG
CCCGGGACGTGGGGCGTGGGGCETGGGTGGGETRGCCAGAGCCTTGGGAACTCGTCGCCTGTCGGGACGTCTCCCCTCCTG
GTCCCCTCTCTGACCTACGCTCCACATCTTCGCCOITCAGTGGGGACCTTGTGGGTGGAAGT CACCATCCCTTTGGACTTT
AGCCGACGAAGGCCGGGCTCCCAAGAGTCTCCCCCRGGCGEGGCCTTGGGCAGGCTCACAAGGATGCTGACGGTGACGGET
TGGTGACGGTGATGTACTTCGGAGGCCTCGGGCCAATRCAGAGGTATCCATTTGACCTCCGGTGGGACAGGTCAGCTTTGCG
GAGTCCCGTGCGTCCTTCCAGAGACTCATCCAGCGCTAACAAGCATGGTCCCGAGG

SEQ ID:60

>STAR60
AGCAGTGCAGAACTGGGGAAGAAGAAGAGTCCCTACACCACTTARTACTCAAARGTACTCGCAAAAAATAACACCCCTCAL
CAGGTGGCATNATTACTCTCCTTCATTGAGAAAATTAGGAAACTGOACTTCGTAGAAGCTAAT TGCTTTATCCAGAGCCAC
CTGCATACAAACCTGCAGCGCCACCTGCATACAAACCTGTCAGCCGACCCCARAGCCCTCAGTCGCACCAAGCCTCTGCTG
CACACCCTCGTGCCTTCACACTGGCCGTTCCCCAAGCCTGGGGCATACKNCCCAGCTCTGAGAAATGTATTCATCCTTCAA
AGCCCTGCTCATGTGTCCTNNTCAACAGGAAAATCTCCCATGAGATGCTCLGCTATCCCCATCTCTCCTGCCCCATAGCTT
AGGCANACTTCTGTGGTGGTGAGTCCTGGGCTGTGCTGTGATGTGTTCGCCRGCNATGTNTGTTCTTCCCCACARTGATGG
GCCCCTGAATTCTCTATCTCTAGCACCTGTGCTCAGTAAAGGCTTGGGAAACORGGCTCAAAGCCTGGCCCAGATGCCACC
TTTTCCAGGGTGCTTCCGGGGGCCACCAACCAGAGTGCAGCCTTCTCCTCCACCAGGAACTCTTGCAGCCCCACCCCTGAG
CACCTGCACCCCATTACCCATCTTTGTTTCTCCGTGTGATCGTATTATTACAGAAN ATATACTGTATTCTTAATACAGTA
TATAATTGTATAATTATTCTTAATACAGTATATAATTATACAAATACRAAATATGTGRTAATGGACCGTTTATGTTACTGG
TAAAGCTTTAAGTCAACAGTGGGACATTAGTTAGGT TTTTGGCGAAGTCAAAAGTTATATGTGCATTTTCAACTTCTTGAG
GGGTCGGTACNTCTNACCCCCATGTTGTTCAANGGTCAACTGTCTACACATATCATAGCTRATTCACTACAGARATGTTAG
CTTGTGTCACTAGTATCTCCCCTTCTCATAAGCTTAATACACATACCTTGAGAGAGCTCTTRGCCATCTCTACTAATGACT
GAAGTTTTTATTTATTATAGATGTCATAATAGGCATAAAACTACATTACATCATTCGAGTGCORATTTTGCCACCTTGACC
CTCTTTTGCAAAACACCAACGTCAGTACACATATGAAGAGGAAACTGCCCGAGAACTGAAGTTORTGAGACCAGGAGCTGC
AGGCGTTAGATAGAATATGGTGACGAGAGT TACGAGGATGACGAGAGTAAATACTTCATACTCAGRACGTGCCAAGCACTG
CTATAAGCGCTCTGTATGTGTGAAGTCATTTAATCCTCACAGCATCCCACGGTGTAATTATTTTCATYATCCCCATGAGGG
AACAGAAACTCAGAACGGTTCAACACATATGCGAGAAGTCGCAGCCGGTCAGTGAGAGAGCAGGT TCCRGTCCAAGCAGTC
AGACCCCGAGTGCACACTCTCGACCCCTGTCCAGCAGACTCACTCGTCATAAGGCGGGGAGTGNTCTGT N CAGCCAGATG
CTTTATGCATCTCAGAGTACCCAAACCATGAAAGAATGAGGCAGTATTCANGAGCAGATGGNGCTGGGCAGRAAGGCTGGG
CTTCAGAATAGCTGGAAAGCTCAAGTNATGGGACCTGCAAGAARAATCCATTGTTTNGATARATAGCCAAAGNCCCTAGGC
TGTAAGGGGAAGGTGTGCCAGGTGCAAGTGGAGCTCTAATGTAARATCGCACCTGAGTCTCCTGGTCTTATGAGTNCTGGGS
TGTACCCCAGTGARAGGTCCTGCTGCCACCAAGTGGGCCATGGTTCAGCTGTGTAAGTGCTGAGCGGCAGCCGGARCGCTT
CCTCTAACTTCACCTCCARAGGCACAGTGCACCTGGTTCCTCCAGCACTCAGCTGCGAGGCCCCTAGCCAGGGTCCAGGCC
CCCGGCCCCCGGCAGCTGCTCCAGCTTCCTTCCCCACAGCATTCAGGATGGTCTGCGTTCATGTAGACCTTTGTTTTCRGT
CTGTGCTCCGAGGTCACTGGCAGCACTAGCCCCGGCTCCTGT

SEQ ID:61

>STARGL
CAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCGGGGCATGGTGEGGCAGAGACACAGAGGCCAAGGCCCTGCTTC
GGGGACGGTGGGCCTGGGATGAGCATGGCCTTGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGAAGGAGGGGTCAGGAGGGGCTGCT
GCAGCTGGGGAGGAGGGCGATGGCACTGTGGCANGAAGTGAANTAGTGTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCCTG
GGGTATGGACCCGGGGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGARGGTATGGTGAGGACCTCAAAAGGACAGCCACTGGAGAGCTCCAG
GCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGEGCCATCCTGTCTCTTTTCTGGGTCTGTGTGCTCTGGGCCTGGGCCCTTCCTCTGCT
CCCCCGGGCTTGGAGAGGGCTGGCCTTGCCTCGTGCARAGGACCACT CTAGACTGGTACCAAGTCTGGCCCATGGCCTCCT
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TGGGTGCAGGCCTGTGCGGGTGACCTGAGAGCCAGGGCTGGCAGGTCAGAGTCAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCCTG

RCAGGATCTGCCTAATCATGGTGAGGCTGGAGGAATCCAAAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTCTTTATTCATGTGT
GCOCATCCCAACAAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGGGAGAAGGCACTGATGGGCTGTGTTCCATTTAGGAAGGA
TGGAQGGTTGTGAGACGGGTAAGTCAGARCGGGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCGTGGTGGGTTGGCACCATCTGG
GCCTGRAGAGCTGCTCAGGAGGCTCTCTAGGGCTGGGTGACCAGGNCTGGGGTACAGTAGCCATGGGAGCAGGTGCTTACC
TGGGGCNGTCCCTGAGCAGGGGCTGCATTGGGTGCTCTGTGAGCACACACTTCTCTATTCACCTGAGTCCCNCTGAGTGAT
GAGNACACKCTTGT TTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTAAGTGGCTTGCCTGAGCCACACAGCAGATGGATGGTG
TAGCTGGGANCTGAGGGCAGGCAGTCCCAGCCCGAGGACT TCCCARGGTTGTGGCAAACTCTGACAGCATGACCCCAGGGA
ACACCCATCTORGCTCTGGTCAGACACTGCGGAGTTGTGTTGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCACCC
TTATCCTCTCCCRAAGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGAARGGA
ACATGGGTTCAGGACCCAGATGGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGAAG
TTGGGACAGTCACACGAACTCAATACTGCTGGGCCCGTCACACGGTGGGCAGGCAACGGATGGCAGTCACTGGCTGTGGGT
CTGCAGAGGTGG

SEQ ID:62

>STAR62
AGTGTCAAATAGATCTACACARRACAAGATAATGTCTGCCCATTTTTCCAARGATAATGTGGTGAAGTGGGTAGAGAGARA
TGCATCCATTCTCCCCACCCAACSTCTGCTARATTGTCCATGTCACAGTACTGAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCA
GAATGTGCACCAAGCACCTCTTGTCLCAATTTGCAGTCTAGGCCCTGCTATTTGATGGTGTGAAGGCTTGCACCTGGCATG
GAAGGTCCGTTTTGTACTTCTTGCTTRAGCAGTTCARAAGAGCAGGGAGAGCTGCGAGGGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATG
TGGTCAGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGNGGTCCATTATCTCCAGCCCCCCTGCGGTGTTGCTGTTTGCTTGGCTTGTCTGG
CTCTCCATGCCTTGTTGGCTCCAAAATGTRATCATGCTGCACCCCAGGAAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTT
TGGGCTATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATNCCCTAGGTRAGACCCAGARGACACAGGAGGTAGTTGCTTTGGGAGAGTTT
GGACCTATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTALCTTCTCTTTCATTTGGTGAGACTGTTAGCTCTGGCCGCGGACTGAATT
CCACACAGCTCACTTGGGAARACTTTATTCCARNACATAGTCACATTGARCATTGTGGAGAATGAGGGACAGAGARAGAGGC
CCTAGATTTGTACATCTGGGTGTTATGTCTATAAATAGAATGCTTTGGTGGTCAACTAGACT TGTTCATGTTGACATTTAG
TCTTGCCTTTTCGGTGGTGAT TTAARAATTATGTATRTCTTGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTTCATCT
GGCTTTTTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGTTATGGGCARCCTTGAAGCTCAGTAGCTAATGAAGAGGTATCCTCACTCCCTC
CAGAGAGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCEA

SEQ ID:63

>STAR63

GCGTCTGAGCCGCTGGGAACCCATGAGCCCCGTCCATGGAGT TGAGGAAGGGGGTTCGCCCCACGGGGTGGGCGCCCTCTA
CACAGCGCGCTTCCTCTTCTCTCGTTAGCGCCGCGGGACCAGCCTOYGGTTCTGCACCTCGCGCTCTGGGAGCAGCGCCCG
GCTTTGGCGAGCGCTTCCCCGGGGCTGCCCAGCCTCTGCT CCGCTCGRCCCGCCAGGCCCGGCTCCGCGAAGCCCCCAGGG
TCCAGTCCARAGGCCCCGATTCCCCAAGGCCAGGGCCCCGEGGCAGCAT RGGARCAGGGCGCGGACGCCAGTCCTCCGAGCA
TGGAGTAACTGCAGCTTTTGAGAAAAGAAAGCGGACCCCACCCCATCGAGRACGCGGCGCCTTGTTTAGGGACGTTCCTGG
GCCGTCACGGAGTGTCGCCGGCTCCTCGGCCCCTCCCTCCTCCAAGCCCCCACCCCCGACAGCGGCCTCCCTGGGGACCTC
CCCTCGEGCTGCGCTTTCAGCCCARACACAGGGAGGTCTTCCAGGAGCCTGCOCAGTCCCCACAGCAGCCCAGAGACCCCC
ACTCCCACCTGTACCTGCCAAGCCTTCAGAGAGGGCGGCCTGGACATGCCCCGCACGGGAGGAGCCCCGCCTCAGCACCCC
TGCAAGTGGCAGCAACCCAGAACACCCGTGAGAGGCCTCTGAGCAGCCCAGGARGNGGCTGGAAGACGCATAGGCAGCTCA
CTCCTCTGTAAGAGCAAGGACCGGAGAACACATGCTGACCCCTGCTTTTGCAGAGGEGRCGATGCTTCAGGACAGGCGCGCT
CAGCAGGTGTCCATCTTATTTCACACCTTTGTGTTTATATCATCTTATTTTGCATTTTATGTCTAATTAACAATATGCAGC
TGGCCAGGCGCAGTGGCTCAAGCCTCTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGTRT CACTTGAGGGCAGGAGTTC
GGGACCGGCCTGGGCAACATAGCAAAACCCCATTGCTAATAAARATACAAAAATTAGCCAGSCATGGTGGCGGGCACCTGC
AGTCCCAGCTACTCCGGAAGCTGAAGCAGGAGAATCACT TGAACCCAGGAGGCGGAGGTGGCAGTGAGCTATCAAGCCATT
ACACTCCAGCCTGGGCAACAGAGAARAGACTGTCTCARAAAAARAATTAATACGCAGCAGAATATTRTGTGGTCAGCCCAAGC
AGTCCCCCCCACTCAGCCCTCTGTCCCTACAGCTCCAGGCACTCCCCCAGCCCCTCCCCTGGACAAGAGGTAATGCCCAGA
GGGTGAAAATCCACCAAGGTTAAGCCAGARACAAAARAGCTCARAGCTTCGGCATCTCCCTCCGCTCAGACCCTTAGAGCAG
ATTCCTCTCATCGACAGCACGATCAGGCTGTGG

SEQ ID:64

>STAR64
AGAGATCTTTTAAGGGCTCARAAGACCCTGCGGCTCCCCTGCCAATAGCTCTGCCATCGTCCCCAGAGCTTTCORGGACCC
TCCACCATCGGCGCCAACCCCAGCTGAGCTGGGTGCTCGTCTGCAGGCCTCTGCTCCATCTCAGCCTGAGCATGARGCTCT
GCTGTGCTGCTTCCAGCAGCAGGGACAGGGCTGATGAGCCTGGCCCTTGCAAGCATCTTCCTGTGCCGARTACAAT RCCAC
AGACAGAGGATTTAARATCCAAGTGGAGGTGACAGGAAAGAAAGGAARACCT CCAGGTATCAGAAGARAGGAGGGGGTQTG
AAGACAGTATGGGAGGAAGGTCAGGCTGGGGCTCAGCTCTGGGAAGTGCCAGCCTGAACAGGAGTCACGCCCGGGTCCARA
TGCAAGGGAATGAGGACCGAGGCCCTGCATGTGGCAGGGCCTTCCGCAGGCTGCCCCGTCTGTGAACAGGACACCAGAAGA
AGTCTGCCTTGCAGCCTGGCAAAGTGGCAAGGAACCT CTGGGTGGGARAACAAATCARCAAACARATTGTCAGTAARRAAC
AGARACCTCACACTTTCCTTTCTCTTGACCTCTTGARAAAAGCAAATCCACTGCAGCTCACCARAGGCAAAGAGAARACCT
TAAGAATACCCAGAGAGAAAAGACACGTTACTTGCARAAGAACATCTAATGCAGGGAGATAATGARAATACAGACTCTTCA
AAGGGCTGAAGGAAAARAACCGTCCACCTAGAATTCTATCCCCAAACTGTCATCTGAGAGCAAGGGCAAAACAAACGCTTT
CTCAGACAGGCTGGACGAGGTCGCTCACGCCTGTAATCCTAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGAGGACCGCTTTAAGCCA
GRAGTTTGAGACCAGTGTGGGTAACATAATGAGACCCCATCTCTAAGAARRAGAAATTARATAAGACAAGACTTTTTCAGA
CAACAAGTGCTCTGAGAGCTGGCCTATCTTGGCTGTCTTGTAAAGAAT TGCTGCGAGACACCTCATTAGGRAAGAGACTGA
ATCTAGAAGGAAAGAGCAGAGCATGAGGTACAATGAGGAGCARATAAACAGGTCACCATATAAGCARACCCAAATACACAT
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TCACTATACGAAACAATARAAATGACTCATTTGGGGGGT TARAACACTGTTGAACTARAATCCTGGATAACAGCAGCATGA
AAGGTGGGGTGGTGGTCCCAGGARAGCATTCARAGGT CCATGTCTCAT T TGGCAGGAGGGTAGGGAGACT CATGAACTTGA

KCTCCCTTCAGGCAAGCACAGTGCAARARAATTATAATAATGGGAARCAGATACAGTAGACTGTGATGTACAACTCTCAG
AGSAGTAGAAGGGAGGGTATAAAACARATCTGATCCA

SEQ IR:65

>STARG?
TCGAGACCRGCCTGGCCAACATGGTGAAACATTGTCTCTATTACARATACAARARTTAGCCAGGTGTAGTGGTGCATGCCT
GCAGTCCCANCCATTTGGGAGGCTGAAGTTGGAGAAT CGCTTARACCTGGGAGGTGGAGGTTGCATTGAGCCGAGAAGCAC
TCCAGCCTGGAGACGGAGCAAGACTGTCTCAAAARGARAAAARARAAGAAGCAGCAGCAAATATCCCTGTCCTGATGGAGG
CTATATAACAACSAAACAAGTGAATGCATAAGACAATTTCAAGGTTATGGTAGATACCATARGTGGGAGATGAACRATGAG
AACACATGGACACAGGGAGGAGAACATCACACACTGGGECCTCTCCGGEGGTGGCGARATAGGGGGTGATAGCATTAGGAG
AAATACCTAATGTCORTAACAGGTTAGTGGGTGCAGCARACCACCATGGCACGTGTATATCTATGTAACACACCTGCACGT
TCTGCACATGTATCCCAGAACTTAAAGTATAATAARAAAAGACATTAAAAAATTATGATATAAAATCCCAATTCARGTTGT
TTTAAAAAGAGAAAACANITATCTTTATATAATAGCGGARAATATAGATGGCGGAATTARAGCCTCGTCATATTTTCTAAC
AGAACTTTCTGATAAACTTSATTAAATAARAATTTTAAATATCACTAAACACATAGAAGARATAAATTTAAACCTTCACAR
AAAATAAAGTACAATGAATGAAGACAAGGTGTACTTGAAAAAAGAACTGAATAAATATTCTACATATAAAARAAATCTGAT
GATATTGTGGTGATTCTTTACTLTGCTACTAGTTTCTCTTTTTTTCTTCTGAAAAATTTCTTGGGATGTATTTGGTTTCAT
TAGTAAAATTCTAAGTTTCTTTGSAATCTGAACATTGGAGCTTCATCCATAGCCAGTATGCCCTAACATTATCTTTGGACA
ACTGTAAAATTAGAACACTGCCAGACATATTTAATGTATGATGTATATCAACACTGGGACACATTTTATACTATCTTTATT
CCAARATCAAATGATTCACTGTGGTTRATARATGTACATGGATATATCTCTACCTAARGCAGATAGTTAGGAGAGTTAGTAA
AAATGAGGTGGAAAATAGGAGTCACTENCCCTTCACAGGGAGAGAATTCTGCTTTTCTCCTAATATACCCTTTGCTTGAAC
AGACTCCAACCCCTCATCTTTTGTCCTTTRAATGACCACATTTATTTTAACT TTGATARACAACACAGAAAGATATTTGAT
CCATCAACATTCAC

SEQ ID:66

>T2F (STAR66F)
GCAGGTTGGATGGTGCTGACCCCTCCTCGGGTTGGCRTCCTGTCTCCAGGTGGACGTCCTGTACTCCAGGGTCTGCAAGCC
TAAAAGGAGGGACCCAGGACCCACCACAGACCCGCTGEACCCCAAGGGCCAGGGAGCGATTCTGGCCCTGGCGGGTGACCT
GGCCTACCAGACCCTCCCGCTCAGGGCCCTGGATGTGGR AGCGGCCCCCTGGAAAACGTGTATGAGAGCATCCGGGAGCT
GGGGGACCCTGCTGGCAGGAGCAGCACGTGCGGGGCTGGGACGCCCCCTGCTTCCAGCTGCCCCAGCCTAGGGAGGGGCTG
GAGACCCCTCCCTGCCTCCCTGCCCTGAACACTCAAGGACCIGTGCTCCTTCCTCCAGAGTGAGGCCCGTCCCCCGCCCCG
CCCCGCCTCACAGCTGACAGCGCCAGTCCCAGGTCCCCGGGCTRCECAGCCCGTGAGGTCCGTGAGGTCCTGGCCGCTCTGA
CAGCCGCGGCCTCCCCGGGCTCCAGAGAAGGCCCGCGTCTAAATAMAGCGCCAGCGCAGGATGARAGCGGCCAGCCTCGCA
GCCTGCTCTTCTTGAAAGCTGGGCGGGTTGGGGCGGGGGGCTTCTCYGGAAGGCTTGGAGCTGTCCCCTCTGGCCTTGGGG
GACTGGCTGCCCCCGGGGCGCCCGGGCCTAGCCGAGGCGGTGCTCCTOCCGGCCAGACTCTCGGTCAGTGCGGGCACGGGG
TCCCAGCCACTCCTAGGGGGCAGCGCAGCCGGCAGGGTGECCGCCCCCEQGGTGGGACTTGGACCCTGGACTCCACGGGAGG
GCTCCGCCACCCAGCCTGGTGTTACATAAGGGGTGGTGGAGGTGGGCAGTRGAGCGTTAAAGAGTAACCTGCTGCCGGGAA
GCCCGCCAAGCAATCGCGGCCCCTTCCCCGGCTCTGGCAGCTCTGCGAGCGOGCCCGTGGGGAACGGGCCCTCCCCGGLGG
GGCGCGCGGGCGCGCGAGGTGGGCGGAGGCCTCGGAGCTGTGCCGGGCCGGGOGTCCCTCCCTAGGCCAGCGCGGGAGCGA
CCCGGAGGGGGCGGGCCCGGGGCGGEGCCTCGARAGCGCTGGCCGGCGGGAGCGCEGCCGGCCGGECCCGCCCGCCTGCGGT
GTGGACGCCGCGCGGCCAATGCGCGCGCCGGGACGGGACGGGACGGGGCGGGGCCERGCGGGACGAGACGGEEGCEGGGLGE
GGCGGGCCGGGCAGCCTCCGGGCGGCGCEGCGCGGGLGGCGGCCGGATCCAGGGCGERGEGTCGGCGGCCCGGCCAGCCCGE
CCCGGCCCGEGGCCGCGTCCTGAGAGTCAGCCCTCGCCGCTGCAGCCTCGGCGCCCGGOCGGCCGGCCATGGAGCGCCCCC
CGCCCCGCGCCGCCGGCCGGGACCCCAGTGCGCTGCGGGCCGAGGCGCCGTGGCTGCGCGREGAGGGTCCGGGGCCGCGLG
CCGCGCCCGTGACGGTGCCCACGCCGCCGCAGGTACCGGGCGCCCETGGGCEGGGECGCCCACCARGTTTCTCTCGCTGCA
AAGATGGCGTCAGTGCTGCCCAAACTTCGGGCCCCCGGGGGCGGGGCAGCGGGGAGGGCGGCCRCGTCGGTCCGCGCGTGT
CCGTGGGTCCCGCCGGGGCTGCGCCGGGCGGCCGGGGAGCCCTTCCCGCCGCGCCGEGCTGGGGACGGEGCCGGEGGCGGE
GCCGCGCCGTCCACACCGGCCGCAGCCGETTTTCCGAGGCEGGCGCCGAGCGGATCCGCGGCEGGAGGYTGAGGGACCCCCCT
CCCCCGGCCACCGCCTCCGCTGAGTCTGCCCCCTCCCCATCCGCAGGGCT CTTCCGTGGGCGGCGGCRT CGCGGGCTTGGA
GTTCGCGCGGCCGCAGGAGTCGGAGCCGCGGGCCTCGGACCTGGEGGCCCCCCGGACCTGGACGGGGEGOGGCGGCGGGGECC
CCGGACTCCGTCGGCGCACATCCCCGTCCCAGCGCAGAGGTGAGCGGGAGGCCCGGTGCCTCGGGACTCGRTGTGCGCAGG
GGCGGTGGGTGGGGTGCGGAGACACCGGCCCCGACGGAGGCCAGGTCAGGGCCCCAGGTTTGTAATTACCABCCACCCCCA
AGCTCTTCAGCCCTGGAGGAGCTGAGCAGARATGATCGATGACTGGGAGTCCCTACACCTCCCTCCACCGCAGYTCCTCGG
GGCTAGAGCTCAGAACCCGGAGCGGGTGGCTGTGCGTCTCTGTGCAGAAGAGGCTGCGCGGTCGGCATGGGGCGALTGTCC
AGGAATCCCTGGGGCTCCTGACCGCCACCTCCCAACCCCTGCCAGGCCGGACACCTCGGTCTGGCTGCCAGGGCAGGGGCG
GGCCCTGGCCTGGCTCGCTGGGGCCTGGEGAGCTGCCCGTGCTTCCAGCCCAGTCTCCCCCTGGCTGCTGCCGGCTGRTGG
CCACTCCCACCTCCCAGGCCTGGCGTGAGGCCCACAGCTGCTGTTGCACAACCCTGGTTAATGTGTGATG

SEQ ID:67 _

>T2R (STARG6R)

GTTTGGGGTAGAGAGAACATACTGATTATGGGACT TTGCTTTGCAGCTTAGTGCTGTCCTGTCAGTGGGAAGCAACAGGGG
GCAGAACTCAGCTTGTGCCCATAGAGGGAATGT TTATACTAGGCCTGTCCAGAGGCARATCATCCATCCTAGCAATTGGAR
CCTGACTTTTGGCAAGTCCTGCCACCATGGGCTAAAGTGTTCTGGGGTTCTAAATARACATGAARGGCAACCTAGACCACA
AGGACTGCAATTCCTGCACAAGTCCTGETGCTGTGTTGEGCTTGGAGCCAGGGAACTTGGAGTGCATGGAACCTAGTGAGA
TACCAGCTGAGACAACCAAGGAAGTGCTTGTGTCACCCCTCCACCAACCCCAGGCAGTACAGATTGTACCTCCAAGACCCC
TTCCATCTGCTTGAGGAAGGTGGAGGGGAAGAGGACTTTGT TTTGCAACT TGGATTCCAGCCCATCCACAGTAGAATAAGS
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RACGGGCAGACTCCTAAGGCCCCCATCCCAGACCCTAGCTCCTGGATGACAT TTCTAAACACACCATGGGCCAGAAGGGA
ACRCATTGCCTTGAAGGGAAGGGCCCAGTCCTGGCAGAATTTATCATGTGCTGAATAAACAGCCCT TGGGCCCTGAATAAT
TAGNATTGGTAGCCAGGCAGTAT TTACCACAGGCCT TGGGTGAGACCCAGAGCCATGT TGGCTTCAGGTGTGACCCAGCAC
ATTCOQAGCTGTGGTAACT TTGGGGAGAGACCACTTCTGCTTGAGAAAAGGAGACAGAAGAGTAARGGGGTCTTTATCTTG
CAGCCTRGTACCAGCTTGGCCGCAGTGGEETAGAGCACCAAGAGAGCACCTGGGATARACARAATCARARAACCT TTAGCT
AGACTARQRGTAAAGAGAGAAGACCCRAGTARATATAATCAAAGACAAAAAAGGAGAGACATTACAACCAATACCTCAGAA
ATTCARAGTRTCATTAGCAGCTACTTTGAACAACTATATGCCAGTAAATTGGAAAACCTAGAAGAATTATATAAATTCCTA
ACATATACAASCTACCAAGATTGARCCATGAAGARATTTAAAGCCTGAATAGGCCAATAACAAGCAATGAGATTGGAGCCC
TAATACAAAGTICACAATGAGAAACATTGCTCAAACAAATCATAGATGACACAAACAAATGGAAAACATCCAATGCTCATG
GACAGGAAARAATAT TTAAATTTCTATACTGCCCAAAGCAGTTTATACATTCAATGCTATTCCTGTCAARATACCAATCTT
ATTCTTCACAAAAAADAAATTARARRTTACACAGAACCAAAAAAGAGCCCARATACCCAAGGCAATTTTAAGCAAAAAGAA
CAARGCTGGAGGCATCRCGTTACCTGTGATCCACACTATAGGGCTACAGTARATGARACAGCAAGGTGCTGGTATACARAC
AGACACATAAACCAATGSAATAGAATARAGAGCTTAGAAATAATGCTCCACACCTCCAGCCATCCGATGT TTGAGAARGTA
GACATAAACAAGCAATGAGGAGAGGACTCCCTATTCATTAARTCAACT CAAGACGGACCAAARACCTARATGTAARACARA
CARACAAAARAAATAACTGCRAAAACCCTGGGAGATGACCTAGGAAATACCATTCTGGACAGTACCTGGTGAARATTTCAT
GCTGAAGACACCARRARCAAT'NGCAGCRARAGAAAAAATTGACATATGGGATCARATTAAACTTTAGAGCTTTTGCACAGC
AAAATAAACTATCAACAGAGTARRTAGGCACCCTACAGGAAGGGAGAAAATATTTTCAATCTGTGCTCTGACAAAGTCCTA
ATATCCAGAGCCTATAAGGAACTTARACAAATTTACAAACAAAAAACAAACAACACTATTACGAGTTGGARAAGGACATGA
ATCGACACTTTTCAAAAGAAGACATACATGTGGCTAACAAGCATATGAAAAAAATGCTCARCATTACTAATCATTAGAGAA
ATGCAAATCARAACCACAATGAGATACSATCTCAACCAGTCTGAATGGCTGTTATTAAAAAAATCAGAARAAAACAGATGC
TGGCAAGGTTGTGGAGAAAAGGAAACACNATACAT TGTTGGGGGCAGTGTAAATTAATTCAGCCATTGTGGARAGTATTG
TGGTGATTTTCTAAAGAACTAAAAAGGAATRACTATTTTACCTGGAAATTTCATTAT TGGGTATATACCCAAAGAAATATG
AATTATTTTACTATAAAGACAGATGCATGCANGTGTTCATTGTAGCACTATTCACAGTAGCAAAGACATGTTATCAACCTA
AATGCCCATTAACAGTAAACTGGATAAGGAAAAYATGGTACATATACACTGTGGAATACTATGCAGT CATAARAAGAATGA
GATAATGTTCATTGCAGCAACATGGATGGAACTGOAGACCATTATCCTTGGGAAACTAACAAAGCAACAG

SEQ ID:68

>T3F
AGATTTGCCCTCAAGATTACAACTGCTGGGGCTAARGTGGYACAGAGCCTGAGTTCAGTAGGCTTCCATAGTCTCACTCAA
GAATGCAAGTTTACCTCTCAATCTTTCAATCATCACAATTARAACAACTTTAAAAAGAGCCAACATGATATTTGCTTATCA

CTTTTCTACTCACATTCCAGTATTAACTCAAAAGTGTCAACACRACCTTCGTGATARATACTATTAACGTCATCATTCCTA -

CTGTACAGATGATGATAGTGACACATAGGTTAAGTTGCCCARGGRCTTATTAT TAAGGGTCATAGCCAGGATTTGATCTCT
TCAGTAAAGTTCTAGTCAATGCTCTTAACCATTAAGCCATGCARCACACCCAGAGCCAACTGGGTTGTGTTGATGATTATA
ATATTTGTTTTAACAAACAATAATTTTTCCTAAATATAATATAGAT TR TCCATAAATACCATAAATTCTTGAT TATTTATT
TCACTTTATTCCAAAAGGAAGTTGAATTCTGAGAT TTARATGAATAGCARACAACAGT TGCTTAATTTCACTACT T TTGTC
ACTTGTAGCCAGTACTTAAAAAGAGATACATAATTTATT TTTGTTGATTNGCATTTCACATATAATTGTAAGATCCTGGAG
AATARAGACTATATGTGTTATACCATTTTACTCTCTCACACAGTGTGTAGGRCTAGGCTTTGTGCATAGCAAGTGTTAARA
AGTAATGTGACTCGTGATAGTTATTAGATTTATTGAAATTCAGAAATTTAGGOAAATGCACAATAAAATGTACATTTTGTG
ATTCCGGTCAAATTACTTAARRATTATATTTTTCCTATGAATAATTTTTATTTCRCTTAAATTATGTATAACAAAATARCA
TGCATAATTAAACATTTACCACAAAGAARATATTTGTACTATTGTTATCACAATANAGAACTTGCTACATAAATTCAATTA
CACTTTTGTGGAAAGTATCTTCATTATATAAARACAATCTACATTTAGAATAGGAAM TTGTACAAAACATGAAAATATAA
ACAAATTAAGCGAGAATTATCTARARAGCAACTCTTCAGAATTTAGAAGAATTGTCTASAATAAAAAGAATTTAGAAGAAT
TATCTAARGAAACRACCATARAATATTCTGATGTATTTAAGACT CATATTCTAGAATCCTGAQTATTATTTTTTATACTTCTA
TGGCTAATCTCAAGTTTAGCTTTATTTTTCTAAAGCAATGAGGCCTGTAGAATATTTTTTCAGAATTCTCTGAGGTTTTTT
CTTTTTTGTCTTTCCTGTCATAGTATGCCAATTATTCATGGGTTTATAGAATATGTATGCACNGCTAAGAGCAGCAARACA
ARAGATATATGTGCTATTTATTAATTCATGTTGCTTTATT TARATTACT TGARAATGATARAGARNAAAACTATTGTATTTA
CAACAGCAACCARATATAGACTACCTGTAACTACATCTAACAGAATAAATAAAATATAACATACAATATGTAGTAAATATA
TTTATAATATATATGTTCACTARATAGTTAACCTGTAACT TACTTACAGTARATATATATAATATC I CTGAGATAGTACC
ACATTTTAT TAAGGATTAAACTTTTAATAATTCAGRAGAATAAATATAATARATTTCATTTGTTCTCANACTAATTTGTTT
TTATTTGTTTGTTTTTTGTATTTTAATTTGACAGTAGTTCCAAGATATTTTGGGGTATATAATGAGGTGATAATTGCAAAG
ARAATTCTGAAAAGGAAAAGACTAAGCGTGAATTGAAAGTAAAATTCGTTAAAAGGTATAATAAACTGTGARACTGTAACA
ATAATTGAAAATAGATAAAGAAAAAGGTAACATCAATAAATAGTCTATTATATATGTGAATTATGT TAATAANAGTGACAT
TTTATTTTCAATCCACAATTTCTGAAATATATATGGCAATATTTTTCTGTTTTAT T TTTTCAACCTCTGATTACYTTATTA
CATTTTTTTCTTTTTCTAGAATTTACTTGTATTTTCTCTGTGTCTAATATATGATTATTTCTGAACTAGCATCATRGGTCC
TGGAACCAGACTATATTATTCCCAAGGTAGAGCAT CAAAATATAACAATTAAATARATACTTTTAGT TACTTTAACARCCT
TTTGTCTTTCATTATAATTTTGGAATTATAGTTTAGTACAATACAGATAGT TTTAATATCTGTTAGAGTGAAGATATARAT
ATATGTGTGTGTGTTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTACAGTGGTGCCATCTCGGCTCACGGCA
CCTCTGCGTCCCAGGTTCARGCAAT TCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGGTAGCTGGGACTACAGGCGAGTGTCACCACGCCTE
GCTARTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGETTTCACCATAT TAGCCAGGATGGTCTCGGTCTCCTGACT

SEQ ID:69

>T3R
CTTTTGGTGCCCTGTCCCTTATAAITTCCTCGTGTGTCCTTTCCCATTTGCTTATCCGATGACTTGCTTCTCTCACCCATT
GGATTGTGAGCCTCTTGTGGTCAGGGGCAGTGCTCTGTAAGCTGCTGTGTCCCCAGAATCTGGCCCAGTGTAGGCACTCAG
CAGCTATAGACTGATGTTAAGAGAAAATGCACATTTCATCTCAGCCTCAGAGCAGTTCTGGGAAACAGATAGGAAACCAAA
GCTCTGCAAGAACGTGGGACTCTCTCAGGGCCATCACAACACTGTTGTTGGTCTCATGTTTGGTGACTGGGTCTCCTATTC
CTGGTCTCTTTCCTAGGCATAATGCTTTTATATAAAGTCCCTTCCATTGTTTTTTTGTTTGTTTTCTTTTTTCAGCCTAAA
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TAACTTAGTTTCTCTAAACTTTTCTCCCAGGGACTCTTTTTTAACCCTTTGAATTATTGCTGATTATTATCTTAATARACTT

ATTTTTTTTCCATTTTGCATGTCATATT TTAGCAAAGCAT TAAAAGGARCACGGCACARAGCACACCCATATTTTTGGA
TEQTGTGGATTTCATCATGCTGCTTATTCCATTATATCTAGTCAGTACCTCCRAAGGCATTAATGCTGCCTTACCTCCTTCA
TTCRAAGACTTCCCTGTGCAAGGTGGAATATACGTARGGAGGCAAACAGACTGGGTTATATGCCTGCTCTGCTTTACAGAG
GCCTOTTCCAGGAGTGTAATACGGGGGTTGCTCATACTCTGAAGAAGATAGTGGCAGGCTATTACTGTCATGAGAGCCAGA
ACGTGGQTGGCTTCTTACAGACATGGCTTCATAGGGGCATGCCACGTGATTCCTGAGTAAGCCTTCTGGTGTGAATTCCCT
GCTCACTSGGGTGATTCTTCACTTCCCACAGTTCARCCTGCTGTATTATCCTCTTACCTATGCTTTTCTGTGATCCATAGA
GGTAATTTARTTTTCAGTCCATGTACCTACCCTGCCTACTTAGTTTCTTCTCAGTGCCACACTTAATTCCTTCACATTTAC
TGATTAATTARATGAGAAGACTATGCCAGGTGAAGGTTCAGCATCTTCAGAACTCTACATGATGCATTCCCTGAGGCTGCC
TTTCAATAACTSAGGTGATATTCTTTGAGCAGTGTGACCTGTTAGAGGTGCCCAGTCAGGTCCGATGARRAGCCCTCTGAT
TTGTTGAAATAGNGCATTAGTAAAGTATTATAGT TTATTTTCACARAGCTAGAT TAGTTGTTACATGTTGGTTTTTGTTTT
GCCTAGCCCTAACRRGTATGGAGGTGACCTTGATGTGTCTATAGAATATCAGGAATATCTGGCTGGGTGGGTGGCTCACAC
CTGTAATCCCAACAAN TGGGAGGCCGAGGTGGGCGGATCACCTGAGGTCAGGAGT TTGAGAGAGGCCTGGCCRACATGGT

GAACCCCCGTCTCTACTRAAAATACAAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGCAGGTGCCTGCAATCTCAGCTACTCCGGAGGCTG
ATGCAGGGGAATCACTTGAACCCGGGAGGTAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACA
GAGCGAGATTCTGCCTCAAARAARARARAAAAAAAAAAARAARRARARAGAATATCAGGAATATCCATTTTATGTCTCAACT

CACATACCTCACAGTTTTCTGRTCCAATTTTTAGGCACTTTATCAGGCCCTCATATGTTTTCAAAAATAATTGCTAATGAC
TTTGATGAAGCTAGGCARGATAN TTTTGGTTTTAGGGCAGTTTGGGCTATAGTTTGCAGCCTTCCTACTTTAATAGAAGA
ATTTTTAAACTAGATTCTCCCCCTECTCAGGGTGGCTTTCTGCCTTTCCATTCTAGTGCTTCACACAGAAATGACAAGCTC
ACAGGGGACTTATCTAGAAAAGGCCBAGATAAAAATAAGTACAATGTTAAAAAAATCTATCTTATAGTATCATTTATTTAG
AGCTTCCTCTCCTTTTCTAATGAAAGCKTGCTGTAGTTTCCTTTTGTGCTTTTTTTGCTGAAGGCTTTTCAGTAATATTCC
CGTGTGTCCCCTGTGATGCTAARAGCATRAGCTTGGGGGCAGGTTGACTGGCATTCAGGTCTTTGCTCAGCCTCCAGCCGC
AAGACAAGGCGAATAATATTGATCTCATGORGCTGARATGAAAATTAACTTTTCTAATCTGTGARAATGCTTTGT TATAAT
CCTTAAATACATGAATACATAGGTTGAAATARCAAGTACCAAGTGCTGACATTATGTCCACAATTGCCACATGCCATGTCC
TTATGATTTTTGCCAGATGTTTAATAAGATTANAAATGAATAGGTTATTARATGGGCATCTCCTACTCTCTAGGTGTTTCT
GTTTCTGCTTCTCTGTTTTCTGTTTGTATCTCCALTTATTTTAATGCCTACCATTATGTGARGTCTGCCACCTTCCTATAC

SEQ ID:70

>T5F
GAACTCAATAGGGGTCTTGTACGGAGCAGGGGCTTGGTCRCTCGTACCTCTGGCCATACCTATGGAGCCCAGGGGATGCTT
GGCAGCACCTGGGAGGTGCCAACCCCGGGTGGCAAGGGAGLERCCGGTCCCACGCTCACATTGTCTTCTGTTCTCTCTCTCT
CTTTATCTGTGTCGATGTCTCTCTCTCTTCCCCCGTGCCCGTRCCATCCTCTCCACCCCTGGATTCCTGTCTCTGCTTGGC
TTTCACCCACTTCTCCTCCCCACCCACGGCTGCTCCTCCTCCTACCCCACCTCCTCCCCGGGTGCAGGACGGGCCTCTTC
ACACCTGACCTCGCTTTTGAAGCCACAGTGAARAAGCAGGTGCAGRAGCTCAAAGAGCCCAGTATCAAGTGTGTGGATATG
GTAGTCAGTGAGCTCACAGCCACCATCAGAAAGTGTAGCGAAAAGGNATGACGGCCGCCTGGGCGGEGCTGGGCCTGGCCG
TCCATTCCTTGTGGCCACAGCCTCCCGTGGGCAGAAGGATCTGCTGARGCGGCCTCACGGCTACCCGCAGGGACCCAGCCC
TAGTGTTTCCTGCCAGTTTCTAACCCTGGGTACTTGCACTCATGACCCCRCCAGGCCCCCATCCCAGAAGACTTGACTCCA
ACCCARAGCCTCCTTGGTGGCACCTATGCTAGTGATGAAGATGATGTTAAGAAGATGECAGCTGTTTACTGAGCACCTACTA
TGTGCCAAGCACACGCTAAGTGCTTGCCCTTACTATCTGACTCAGTCCTCTCRACCACCCTAAGACGTGGGTAGTGTTGTT
ATTCCCATTTTGCAGATGGCAAAACAGAGTCTCAGAAAAGAGAAGCAGAGTGTOATTCAGTTTTAGGAAGGACAGAGGAAG
GGGTCTGAGGT CAGGGCCTCCTGGGCAGGGGGAGCTGTCCTAGTTCCTCAAAACCRATTTGCCTGAAAGCATATTGGATTA
CTCACTTTACAGTAATCCGTGCGTGAGAGACAGGGGCGGTCTCTTTTGAGT TGTCTSTGACTTTTTAGATGCCTT TTTCCT
ATTTGTCTGCTTTTGGGCATTTTGAGGAT TTTTAGCCAGGTTGTCTAAAGCAGTTCTNCCCAGGGGAGTGCGAGAGAATCA
GTTGCCTGCAGGAGCTTCTCCAGCAGGCTARATCAGAGGTGCCAGGGGTGAGCCCAGCCRCACCTATATCTGAAGGACTTC
CCTATGCTGGTGGGTGGAGGCACATCCACCTTAGCATTGAGTTTCAAATAAGCATCAATCATCTCCATTCCTTTTTTTTTT
TTTTTTTTTTTTTGAGATGGAATCTTGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACCATCRTGGCTCACTGCAACCTCT
GCCTCCTGGGTTCAAGTATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGGTGGCTGGGATTACTAGCATGTANCACCACACCTGGCTAAT
TTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCCACGTTGGCCA

SEQ ID:71

>T5R
GATTACAGGCGTGAGCCACCACACCTGGCCCAGTGGGGTCCTTCTAARATGCAAAGCTGATCATGTCTCTNCTTCCAGGCT
TAAAGCCCTCCCATGGCTTCCTGCAGCCCTGGTGCACGCCTTACGCCARGCCTGARAACACTCTGCACACCORCCCCTTCC
CTGCACAAACGGGCCTCTGCACACTACCTGCCCCGGCCATGCCCCCGCAACCAGCCCTCTCTGCTTATCTACCRIGGCCTT
CTCTCTGGTCAAGCCCCAGGCCCGTCCCTGCCCCTAGGCCTTCACTTAGAGCCTCAGAAGCACTTCTTGCAGGARNGCCCTC
CAGACTCCAGAATGGGTCCAGAACCTACTTCCTTTTCGTGGCATTTCTGTATTCTTTT T T TTTTTCTTCCATAGAGSCAGG
GTCTCACTGTGTTTCCTAGGCTAGTCTCGAACTCCTGGGCTCAACTGATCCTCCTGCCTTGGCCTTCCATAGTGCTGEGAT
TACAGGCATGAGTCATTGCACCCGGCCTCCACAGTCT TAATTAATTGGTTGGAGCATTATTTGCATTAATATCTCTCACKCA
CCCTCCCCATTCCTGTCCAAGACCTCAGGGAGGGCCAGGCCAGATGTATCATCTGCACCAGGGAGTCCCCTGCAGGGGCT
CCACATGTCTGCTARATGAACACACAGCTCTCTCTGGCCAGTCCAAGGCACCCCAGGAGGCCACCAGAAGCCTGCAGCCTC
CCTCCCTCCCTCCTGCTAAGCCCAAGGAATGAGCACTGAGCAGGGAATGGTAATCTGGACACATCCATACTCTGCCCTTCA
GAAACTACCTAGCTGTCACCCTGCACGARACAGGCACCAGCCTGAGAGTCAGGAGGCCTGGGCTCTGGGTCCACCTAGACA
GCTGTGGGGCGCAGGACCAACCGCACCCCAATCTCTAAGCCTGGGTTTTTCCATACGTAAAAAAATGAGGGCAGGGCGEGGT
TAGACACTAGACCAGATCTGTGATGACAGGCCCGTTGGAAGGCTGGAGGCGEGGCCCCTCGCTGAAGGAAAATGCCTTACC
TCCAGAAGTGGCCCGCCCTGGAGTGGCCAGCARAGGGGGCATTGCCCCTGCGCTGGAATACACCCAGAAGCAGGGTGTGAG
CAGGAGCTGCGGAGACCTTCAGGGACAGGACAGTCTAGGGAGGGGETGAGCCCTTTGCAGATCTCCTGCTTATGCCAGGAG
ARAGGTAAACACCTCTCAAACACACAAGGAGCCAGGGGGCTGTGGGCTGGAACCTATAGCCGGCAACAGCGTATAGCTTAG
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SATTTTATAGCATTGTTCTACCCTAGTTATGTTTCCTATACTTTTGTTTCT T TGTTTGT TTGTTIGTTTGTTTGTTTGAAA
TOGAGTCTCACTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCT TGGCTCACTGCAGCCTCTGTCTTCCAGGTTCAAGT
GAT{CTCCTACTTCAGCCTTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGG

SEQ IDg72

>77
CCATCTTARAAATATATCATAATTTACTGAAARATATTTCAGTAATGTTGARAGGCCTCTGTGCCATTTCCAGCTTGAGGC
TATTCCTAAMMATCCTTGCACATGTCTTTCAGTGCACACATGTATACATTTCGGTTGGGTATGCCTAGGAGTGGAATGACT

GGTTATAGGGTRCACTTACGTTGAGCT TTGGTAGATACTACCARCTGCCAGTTTTCCARAGT TGTACCAATTTACATTCCT
ACCACCAGTACA AGGGTTCCAGATGCTGAACGTCCTCACTAATGCTTGGTAATGTCTGCCTTTiTCﬁTTTTAGTCATTC
TGGAGGTAGTGTGACAATATCTCATCGTGGTTATTTGCTTTAGCCTGATGATTARCGATCCTGACCATTTTTTGGAACATT
TGGAGATCATCTTTTSTGAAGTAACTACTCAAATATTTTGCCCATTTTGCTACTGGGTTGTTCAAAAGATTCATTARARGA
ACTTCTTTTATATATGOGTTTGTAGTTGTTATTTAGATATTCTAGAGACTAGCCAGATCCCTATACTACARATACTTTCTC
CTACTTTGTAGTTTGCCT{TTTACTTTCTTTTATATACATATAATTTTTCCCCCTCCAAAAGACAGGGTCTTGCTCTGTTG
CCCAGGCTGGAGTGTAGTGATGCAATCATAGCTCACTGCAGCCTTGAACTCCTAAGCTCAAGCAATCCTCCTTCCTCAGAC
TCTGGAGTAGTTGGAACAATAGGCACATGGCATTATGCGCAGT CAACTTTAAARAAARAAAAARATTGTAGAGATGAGGTCT
TACTATGTTGTTGCCCAGGCTGATCTTTAACTCCTGGTCTARAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCTCCCAAGTAGCTAA
GRATACAGGTGTGCACCACCACANCTAGCTTTACTTTCTTAATGGCGTCTTTTAATGAACAGATAATTCCTAAGT TTGATG
TAGTCAAATCATCATTTTTTCCTTTATAGTCAGCATTTATATCCAGTTCAAGTAAAGAATATCATGAAAACATTCTTCTTT
GTTTTCTTTTAGAAACTTTCATAAAGNAGCATTTAAAATGTGAATTTTCCTATAATCCTAGCACTTCAGGAGGCTGTGCCA
CCGCACTCTAGCCTGGGCAACAGAGCGARACCTTGTCTCAAAATAAAAAATTAAAAARARDAAAT

SEQ ID:73

>TOF

TGAGCATCTCTGAACTATTGCGCCATGTATTTCORATTTTCATAT TGTGTATTTGTATATTTTATATGTAATAGTATAGGT
GTAATATGTAAATATATTTTATATGTATTTAAAATST TTATATTT TGAAGGGTTTTGTTTCAACTATTACTTGTTAATTTC
ACAGTCCCTTTCTTTGATGTTAGCAAATAGTACCTTORTGAACCT CAGAGGACTTGGATCTGAATGTGCAATGCCCTCTAG
TATTTCAAATAATAGTTCAGTTGGTATAGTATTTTTTTAATCTGCAARAAACAATACTTGCTAATATAGCTATGTTAGAGT
AAACAATARATCGAGAATAAATTTATAGCCTTTGAAACAADACAAACCAAAAATTTTACTCCTTTTTGGCTTTCATCCCTG
CACTGGTATCTTAACTTCTGTTTGTATAAAAGAATACCAT T TTTCACAGAAGACAAAGAACAATCAGCCAATCTAATAAT
TATTTTATGGCCATGCTCTGARATACAATTAAAATTATGATTETGGACAATATGCCTTTTCGGGACCTGGCTGATGGTATT
TCTGGTGTGACCCCAACTTTCCAGTCAGTTCAGGGCAATAAACAYTGGATACAGGACAGCTTTGGGGATGAAATAGAATTA
AATTTAGTGTAGTTTTTGCCACTTTTAGCTGGATGCCTGGCGAGGRGTTTTGTGCCCTCTGAGAGCCTCCGTCTTCTCAAC
TGAGGGGTGGTTGTGAGT TTTGGGTCAAATGCTTGGTGTTTAGTAGATGCTTGGAGCTTCCATGAAACATGCAACCACGGC
GTTGCTGCTATTTGTTCAGATGCGAGAGGAACATGACTTTTGGCTGCONGAGTGTTCTCATAGCATCTGGGCCTTCCTTGT
GAGATCGTCAGAAAGTGTTTCCTGCACRAAGCCTGTACTGCGGCCCTGGRGTGGGGCTGATTGTCCCGCTACTCTGCTGTG
ATGGCTGAATTCAAAGAGTGGCCGATAGGAGCACGTATGGTGGGTGCCTTAY TAACAGCTCATAGCAGAAACGTGACAAGC
GGGAGAGGGCTTTGGGTTGTCCTGAACTTCARACACCTGTAACTGCTGCGGERAGAGCGGCACGTGGATGAAACGGACACA
GAGGGGGAATAGGCAGGAAAGGACGCGGGCTCTTTTCGAAGCAGCAGGTCTCAAGGCGGCCAGCCACTGGCGCAGCTGCAG
CTGAAGCCACGGCAGAGTCTCCATCCTTCCCACTATCTGCTGAATCAGAGAAAGTRGCAGGCAACATTTTTAGTGCCTTAA
ATTTAGAACGCTTGCTCAARAATCAGACCCTACTTARAATAAGGAGCGATACCCTCANITCTTAAATAGTAAARATGCCCTC
AGCAGAATTAACGGGAGTATCTTCCAACTTCATATCCTGAATGGAAAAGTCTGTCCACGATCCCGAGGACGTGTTTGAAGC
GCAGTGTGAAAATCCAGCACGTCGTGGACCGGCCAGACCCCTGTGCCGTGAGAGGCEEERLEGCCEGECCGTGGGGCGCTC
GCACTCCCGAGCTCATCGTGGCATGCGCTGAGCCGAARACCACGAGGTAGAGGGAATGAGATC

SEQ ID:74

>TO9R
GAGCTTGATTGTCTGGCCGCGAAAACAGGGCAGGCCCGTGTCCAACATGATAGTGACCAGGGAGACOACCACATCCATGTA
GGGCCTGGGGAGAGACAGGAGGGAGCGGTGGGCTGAGGCCAGCCTAGGTGGTGGCCCTGCCTGTAGTOQTGTGGACTGGCT
GATGCCAACAGCCTCAGGTGTGGGCTCCTGCCACCCACCTCGCCTGCCACATCTTGCACATCCCCGAGGSAACTTTCGATC
TGCTGCACTCGGTCACCCGTACTGCCCAGGCARGGGCTGCCCATACGCACTCTGGACAGGCTGAGTGTCCNGCCCTGTCCC
CCACATAAGGCTGCCGGCCATGGCTTCTGCACCTGGGTGGGATGCAGACACGCTGACCTGCCTTTCTCTGCGRGGCAGTGG
GGATGAACCCAGGTTGGACTGTGGCCTTGGCCARGTGACCTGTATATGAAACTGGGACAAAGCCCATCTTTGGOACGTAGC
CTGTGGGGTGGCAGGTGCTCAGGCTTTGGTGACAAGGTGGATGGCATGCCCAGAAAGGGAGAGCCCATGGCTGARRGCGTG
GGCAGGATTGTGGGGAAGGTGGTTGGAATTAGATGCCCAGAGCAAGAAT T TATTGGCACAGGTGGGCAGACAGAGGRGACC
AAAGGACAGGTGTAGGTCAGCAGGTGGCTGCTAGCACCTACCTCACTCTCTGGAACCCGATTCCCTTCATCCTAAAGOGGA
TCTCAGAACGTTCCACACACCCCCTCCGCCTCCACCCTGGCCCTCACCCAGGCTCACCGCACAGCCAGGTAGCCTGGACRE
ACATCTCCATGAACCACTTGAAGGGTGTGGCCTCCATCTTGCCCCCCATGATCATCACCATCTCATCCGTCAGCTTGATGN
CGGGTTCCCAGCCGAGATTGCCGCCCGGCGAGCTTTCAAACATGAAGCCARAGTCTGCAAAACCCCAAAGAGCTGCCTGTG
ACTGGGTAGGAGCCAGGGCGGGCAAGGACGAGTGGTCTGTTTTGAGGAGT GGAAAAGGACTCTTCAACAGGAGCACCCCCT
CCACCCCCAAAAGGCAGGTTGTGT TTTCTTGGAGACAGTGATGCGGTCGGTGGTGGGGCAGCAGGCAGAGRAAAGAGAAGGE
AGGAAGTGGAGGAAGGAGCCAAGCTGGGGCACTGAACCTGGACCAGCCCCACTCCGCCCAGCTCCAGCTTCTGACTCAGAG
CAATGGCGGCTCTCGCCCCAGCTCCCTGGGECCEGGGCCAGGCACCCTCTACAGCAGARCAGCTTGGTGGCCGACAGTTCG
GACCTCAGAGCTGGACCCTGACACTCCTGGCAGGGTGGTCCTGEGCATTCTCCTCTCTGTGGGGTGGGGATCCCTATCCAC
CCCTGGGTGCCGGGGTGAAGGGAGAGGAGGETGGCGCTGTGGCTGGCTGACCGATGTGGATGATATGGCCCTTCTTGTCCA
GCATAATGTTGCCGTTGTGTCTGTCCTTGATCTGCAGCAGGAACAGCAGGAGGCTGTAGGCGGCCATGCTTCGGATGAAGT
TGTAGCGGGCCTGTGCAGAGAGCGCCCTGGGCTCARARAGGCCCTGGGGCCTGTGGGCATTCT
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EQ ID:75

>X10F

AARRCAAACTGGACCCTTATCTTCCACCATATACAAAAATTAATGCARGGTGGAT TAARGATTTRAATTGTAAGGCCTCAARC
TATARAATCTTAAAAGGAAACCTAGGAAATACCATCTGGACATCAGCCTTGGGACATAATTTATAACTAAGTCCTCAAARG
CAATTSCABRCAAAAAACAAAAACTGACAAGTGAGACCTAATTAAACTAAAGAACT TTTGCACAGCAARAGARACTATCAAC
AGBATANACAGACAACCTACAGAATGGGAGAAAATACTTGCARACTATGCATCCAACARAGGTTTAATATCCAGAATCCAT
BAGGCACNAAACAACTCAACAAACAAAARACAAATAACTTCATTTARARARAAGACATGAACAGACACTTCTCARAAGAAG
ACATACAAGRAGACAAAAAACATAGGAAAAAAATACTTACCATCACTARTCATCAGARARATGCAAATCTAARCCATAATG
AGATATCATCNCACACCAGTCCAAATGGCCATTAATARARAGACAAAAARACAACAGAAGCTGGCARGGCTGTGGAGAAARA
GGAACACTTATAQACT TTTGGTGGGAAAGTARATTAGT TCAGCCACTGTGGAARGCAGTTTGGAGATTTCTCARAGARCTA
AABRATAGAACTACSATATGACCCAACAATTCCATTACTGGTTAGATACCCAGAGGARARATARATTGTTCTACRAAARRGAC
ATGTGCACTTGTATOLTCATTGCAGCACTATTCACAATAGCAAAGACATGAAATCAACCTAGGTGCCTGTCAGCAGTGAAT
TGGATAAAGAAAATGTSGTACATATACACCATGGAATACTACACAGCCATAATAGARGAATGARATCATGTTCTTTGCAGC
AACATGGATCCAGCTGGAGGCCATCATCCTAAGCGAATTAACAGAGGARCAAAAAACCARATACCACATGTCCTCACTTGC
ARAATGAGAGGTATATATAGCRCATARACATGGGAACAATGGACACTGGGGACTCCTGGAGGAGGGAAAGARGTGGCAGGCAA
AGGGTTGAAAAACTACTTATRGGGTACTATACTCACTACCTGGGTAATCCGCTAGTAGGGATCATTTGTTCCCCARACCTC
AGTATCACATAATATACCCATOTAACAAACCTGCACATGTACCCCCGAATCTAAAATAAAAGTTGCAATTATTAAAATAAR
ATAARARATAAAGCTAGCAATGAGQCCTATACATGAAAATCAATAAAACATAATCATGGCTGTATAGAGGGGCTTGTCATTT
ATAGC

SEQ ID:76

>T10R
AATTTTACACACACACACACACACACACACACACACACACACAATATCGCTCAGCCTTAAAAACATGCTACTAATCGGCTT
TAAGAAAAGAAGAAAATTCTGTCATTTCTGAORCCATGGAAGAACTTCAACATTACGTTAGGTGAACTAATTCAGGTACAG
AAGAATACTACAGTATCTCACTTATATATGGAAYGTAARAATGTTGAACT CARAAGTAGAGAATGGAATGGTGGTTACCAG
GCCTTGAGAGAGAGGGGTAAAGGTTGGTCAAAAGATGCAAAATTTCAGT TAAGAGGAAGGAGTACAAGAGATTTATTGTAC
ATCATGGTGACTATAATTGATAACAATGTGCTTTTTCTTGACAATTGCTAAGAGTAGAATTTGTTTATGGGCACCAAGCT
TGATTCCAAGTCTTTGCTATTGTGAATAGTGCTGCCARGAACATGCAAATGCGTGTGTCTTTTTGGTAGAATGATTTGTTT
TCTTTTGGATATATACCCACTAATGGGATTGCTGGGTCAMATGGTAGTTCTAAGTTCTTTGAGAAATCTACARACTGCTTT
CTGTGGTGGCCAAACTAATTTACACTCCCATTAACTGTGTRTAAGTGTTCCCTTTTCTCCATGTCCTCACCAGCATCTGTT
GTTTTTTTGACTTTTTAATAATAGCCATTCTGACTGGTGTAAGGAGGTATGCCATTGTGGTTTGATTTGCATTTCTCTGAT
TAGTAAAATGAAGCATTTTTTGTATGTTTGTCAGCCATGTATAYGTCTTCTTT TGAGAAATATCTGTTCATTTATTTTGCC
CACTTTTAAATGAGGTTATTTGGTTTTGCTTGTTCAATTGTTTAAATTCTTTATCGATGCTGTATATTAGACCTTTGTTGA
ATGTGTAGTTTTGAGAATATTTTCTCTCCTTCTGTAGGTTGTCTGITACTCTTTTGATAGTTTATTTTGCTGTGCAGARA
CTCTTTAGTTTAATTGGGCCTCATTTGTCAATTTTTGCTTTCGTTGTRCTTGCTTTTGGTGACATTGTCACAARATTCTTTC
CTAAGGTCAATGTTCAAAATGGTGTTTCCTAGGTCTTCTTCTAAAAGTSTTATAGTTTGAGGGTTTACATTTAAATCTTTA
ATCTATCTTAAGTTAATATTTGTATATGGTGAGAGAAAGGGGTCCAGTTTRATTCTTTTGCATATGACTAGCCAGCTATCC
CAGCACTATTTATTAAATAGGGAGTACTTTCCTCATTGCTTATTTTTGTCGACTTTGTTCAAGATCAGATGGCTGTAGGTG
TGTG

SEQ 1ID:77

>T11F

TCTTTGGGGTATGATTATATGT CTAGGTAAAACTCTTTTAAGAAGATGAAGCAGAGAGSATTGAATTGACAAAGACAGCTC
TTTAAAAATTAAGGTTATTTCAAGACTAAGAACATAACTGCTTAATTGCAGGTAATAACAGAARARACTTGGAAATAAACA
TCCCATTATTTGACCTCCAAGGCAGAAGACTGGCACCAAGGAAATGGCAGCTTCGTCCCTTRCCTGTCTTGGGCATTGGTA
AAAGGAGTTGTCTAGACATGTTTGATTTCTGTTTCAGCCCTTATTAGTAGTTATGCCATGGCARATTATTCAATTTCTCTG
ACTCAGTTTCCTTATTCAGAAAATGGAAGCATAATTCTTGCCTCATAGGGCCATGAAGATTARANGAGGGGTGTCTTGAAG
TGTCTGGGACATARATCTTCAATAAAAGCTAATTCCTTTTTTTTACAGTTATCTCAAACCTTTTAGTGAATTGGTGCTTAT
CAGTGAGCTTTTTAGGTGATGCRAAGACCCTGCTTTGCTCATTTTAAGGAACAGTTATTTTTCTTTCLCCATTTTGAAGTT
TCTTGTTTGCTGCCTGGTTGATATGGTTTGGCTGTGTCCCCACCCATATCTCATCTTGAATTGTAGTTRCCATARTCCCCA
CATGTCATGGGAGGGACCTGGTGGGAGGTAATTGAACCATGGGGGTGGTTACCCTCATGCTGTTCTTGTORTAGTGAGTGA
GTTCTCACAAGAGCTGATGGTTTTATAAGGGGCTTCCCCCTTCGCTTGGCACTCATTCTCTCTCCTGTTACKCTGTGRAGA
GGTGTCTCCTGCCGTGATTGTAAGTTTCCCGAGGCCTCCCGGCCATGTGRAACTGTGAGT CAATTARACCTC N TTCTTTA
TAAATTACCAAGTCTTGGGTATTCGTTCARAGCAGCATGAGAACAGACTAATACATTGGTTTAAATTAGAATGOSAARATT
TAAATAATTTTTATCTTGAATAGTAGATGGAATTAACTTTCTCTTGAAAGATATATTTTAAAAAATTGAACTTACACAGAC
AGTTTTGAAATGGTCTTATTTTAGTTTTATTTATTTATTTATTTTGAGACAGAGTCTCACAGTGTCGCCCAGGCTGORGTG
CAATGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCAGGGTCAAGCGATTCTCTTGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCTRGG
ATTATAGGCGCCCACCACCATGCCCAGCTAATTTTTGTGTTT T TAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGS
CTCGAACTCCTGACATCGTGATTC?CCCACCTCGGCCTCCCAAAGTCTCAGGATTACAGGCATGAACCACCGCGCCTGGC
GAAATTGTTTTTATTATAGATGTITGCTTGTGCAGTTTTGTTAGAAGTTCGTGACTTTTAACAGTGATGAAAATACTTCGTC
ATTCAACAGGTTATTTTTCTGCTGGTTGTAGGTTATTTGTAAGGAACTGTTAGTCTCCTATCTGGGTGGACATGTAATAGT
ATCAGTTACTGAACCAGAACTTTAAACACCTTTCTGATACTCACACTGGGAGGTCACCAAGTATCTCAGAATAAAATGTCC
CAAACTGAACCTACCATGTTCCCAGAAACCCAGCCCTTCTCARATTCCCAGACTTGGTGAATGGGAGCCTGTCCTTGCAGT
CTTGTAGCCCAARACCTAGGGCTTAAGAACACCTTCTTCCTTACTCCCATATGCAACCCATCAAGTTCCATGCATTTCATC
TCCTAATCTCAAATCCCTTCACCCATCTCCACAGCCACCCCGCTAGTCCGGGCTGCCATTGTCTCTCACTTARARATGTTGT
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CATTGTCTAACTGACCTTCCTGAACCCTTTCTTGCCTCTTTCCAGTTTATTTTCCACACTACAGCCAGAAAAAGCTTTTCA
AMATACGCATCTGGTCACCTGCATACCTGTCTCCAGACCACATACAATAAGCCTTCA

‘SEQ {P:78

>T11R
TCTGCCAGCGGCTCCCGCGCCAGGTCCTCGAAGCGCACCAGGCGGTAGCGGCCGCGCAGGARGGGTGGCGGCTTGAGTGTG
GCGGCCTCRGCGATGCGCACGTGGCTGCGGCACACCTCGCGAATCAGGCGCAGGTGAGGGT CGGCCTCCACCCACTTGCCG
TTGGTGCCCAGCACGATGCCGTTGTCGCGTGCCAGTATCGGGCCCGCCGCCTCCCGGGAGCGCAGCACGGCCCGCGGGTCG
CGCACCAGGTGCACGATGCGCAGGTTGAGCGCGGGGTCGCTGAGCAGCGGGTAGAGCACCTGCAGGTTGAAGRAGCGCACC
TCCTTGAGCACCACGTGGCTGTAGGAGCGGCAGGCCTCCCGGGCCAGGCTGAATGGCTGCCGCGTGCACAGTGTCTTGCAT
ACGTCCTGCTTGCNGATGGTGCCTCGGGGAAAGGCGCTGCAGGCGGGCGGCGAGCACAGCGCGCGGCTCGTTGCCCAGTTG
AAAAAGGCGGACAGGYTTCGGCTCTGTGGCATGTAGGCATCAAACACGTCCATGTCGCACAARAAGATAGAGCGCATCAGG
TCGCGCACGGCCATGTECAGCGTTGCCGCGCTGCCCTGCGACAGGGTGGTCCACACATGCCACGCGGGCTCCATCAGGTAG
AAGACGTCGGGGTGCTGOCTGAAGAGCTGGCCCAAGAAGGATGAGCCCGAGCGCCACGAGGACAGCACCAGCACGTGCACA
CGATCCTCGCCGCCGGCTGRGGATGAGGGCCCTGGCCGGGAGATGATGAAGAGCAGGAGGCAGGTGGTCTGTGCCAGGAGG
AGCACTGTCACTGTCTTGCTOGAGAACCGTGGCAGCCACATGCGGGCGGCTGGGGGCCTTCGGGTGGAGTGGGCAACTTTA
GGGACCCGGGCCCTCATGCCCACCCCATGCCCCAATTACTGCCCAGTGCCCTCAGGGATCAGCCCTCAGATTCGGCTACCC
TACCCATTGGACTTCCCAAGACTRCCAAGGTCTCAGTCGAGCACTTTCCCAGGAATACGGAGTCAAGACATAGGCCAGAAT
ATAGTCTGTGCTCACAGCAGAAGT OCAGTTGCAGAATAATGTGGGATATCATCAAACTGTCTACCTACCCACCCACCCACC
TACTTACATACCTACAGGCTATCTATTGTAGAGAGAAATACTATGTTTCAAAGAGAACTCCTGTCTTTTGCTTCAGGATA
CCTCTTAGAGAGACCCTTTTAGGTTGTOGAGCTAARAGGGCTTGATGGGGGCTTCGGTGGATGTCAGAGCACCACCAGGCT
CGCCGAGGTTGAATCCTGGCTCTGCCACTYCCTAGCCTATGATCTTGCTTATGARGATCACTTARATCTCTCTGTGACGGA
TCACTTTACCCGTGTGTGAAAGAGGGATAART CCGGTACCTGGCTCACAGGATCTGGGGGGATTGGGGGGTTATTATAATG
RAAGATGGGGGAAGGGAACACGCAGTCATGCCORTAACTGAGGATTGCACCT TTTACAAGGTGTGCTTCTGTATTATATAAT
TTTTTTAACAGGCAGGTATAAAACTTTTGTCAGKCAGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCATTATGGGAGGCCGA
GGCGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACAGTGAGACCCCATCTCTACTAAAAATACARARA
ATTAGCCAGGCGTGATGGTGGGCGCCTGTAGTCCCAQCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCTGGGAGG
CAGAGGTGGCAGTGAGCTGAGATTGCGCCACTGCACTBCAGCCTGAGTGAAGAGTGAGACTCCGTTTCAAAAAAAAAAAAR
AAAACAACAAAAAAAAAACTTTTGTCATTAAAGATAAACRAGTAAATAAAGTGGACAAAGAACAGCAACTGTTGTCATCAC
TGGTGGGGAGTGAAGTGCTGTAGGCAGCATGGGCTCCAGAAGGAGGGTGTCCTGGAG

SEQ ID:79

>T12
TGGCATCCAGCATGGAGCCCACAGCTTCCCTTTGTAGAATTGCCCAGTTGTTGCAGAGTGCTTTGGTCTCAATGGGTCTAA
AGCTCTTGATGATATAAGAGCTTCAACTTCCTTTTCCCTCTCCTCCCRGCAGGCTGCACAATGTCCTGGTGAATCACCTGG
GACTTCAGAGCTCTGCCACCCTGGGTGTGAAGCTCAGGT CTGCTCTTGATAGCTTGGTCAGTGTGARGTACACCGTGATTT
TGGGCAAGCTGCTTAACCTCCCTGGCCCTCCGTTTCCTCATCTGTAGAATRGGGATATTCACAGAACCTACTTGTAGGGCC
ATGGTGAGGATTAAATGATGAACAGTGCTGGCAAACAGGARATGCTATATAAGTGTCCCTAGCAATATACACACCGCACAT
CCTCAGTCACCACGTGTGTTCACTGAGGTATGGGCCATGTGTGGGTGGAATTOYGTTCCCTARAAAAGATATGTTGATGTGC
TAACTTGAGGTCCCTGTGAATGCAGGAAACCARAATATTTCTTCTCAARAATAGTSAGGATTGTTAAGTTAAAGACACTGAA
AATGCAGGGGAACACTGCCTTGGCCTCTACTTGCCTGATGACAGGCACGAATCCT NCCTTACTTARGACACATCACTTGCT
TATCAGCCCAGAGARAGCACCTGCAGGCACCAGGAARAT CTAGGAACAGATTTTACTTCTTCCCACATTTTCCCACTTTT
TCAAACACTGAAACTGCTCTCTCCTTTGTCTTGTCACTAGATAGGATTTATGGCTCTT RGTTAAAATATTGTTTAAGCAAG
GCTTCTACGCCACTAGCTTGAGAGAGAAATACTTTTGAACTGAGGCCT CTTCCGCATGATRGGCAGAGCATGCATTAATAC
ATTTCTGCTTGTTTCTCTTTTGTTAATCTGACTTTTGTTTTCCAGAGTGTCTCAAATAAGAACATAAAAGGGAGGGGAGAA
ATTATAGTTTCTCCCCTACATGAACTTATTCGGATATAGGGTCTTTGCAGATGTAATCAAGT NAAGATGAAGTCATATTTG
ATTAGGATAGGCCCTAATTAAATATGGTTGCTGTCTTTATAAAATGAGAAGAAGAGACCAGGTGRGGTGGCTCACACCTAT
AATCCCAGAACTTTGGGATGCCAAGGCAGGAGGATTGCTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACTAGCCTOGGCAACACAGCAAGA
CTCCATCTCCAARAAAATTAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCATGCACCTGTAGCCCCAGCTACTTORTGGGCTGAGGCAG
GAGGATCAATTGATCCCAAGAGTTCAAAGCTGCAGTGAGCTATGATGGCACCACGGCAACCTGGGTGARAGAGCGAGACCC
TGTCTCTTAAAGAAGAAAAAAAGAGGAGAAAAAAACAGAGACACAGARAAAAGT CCTTGGGATGATARAANGCAGAAATTGG
AGCCATATATCCACAAGACAAGGAACCACCAGGATTCTTGGGAACTCCAGAAGCTAAGAAGAGGGCATGGARCAGGTTCTA
CCCTAGGGCCTTCAGAGGGAGCGCAGCCCTGCAGACACCCTGAGT TCAGACTTCTGGCCTCCAGARCTGCGANAGAATAAC
TTTCTGTTGTTACAGCAGCCCTAAGGCACTAGTACAGGTGACATGTATTGCTCTTCTGAAGAGCAGGGTGTCTACAGCGGC
AGAGGTCTGGGTCCTGGCACGTGCCCTTTAGGATTCCAATATCCTTAGGGGCCTGCTGGTGCTGRACAGTTCCAGARNCCATA
AGACAGAATTCCTGCGGGCCAGTTTGGAAGCAGAGACAGGAAACTGGAAGAGCCCTTAGCCTGTGCTTGGGCTTARAGCCC
TTTAGCTTGTGGCTTTAACTCTGAAACTTCTAGAGGGCATCTTGCAGGTCAGTGTGAGGTACAGAAGT TGTCACAAGCYTC
CTGGCTCARAGAAAGTGAGACTTCACGAACTTTTCTGGACATCACACCAGCACTTATGAAGT TATCTTGTTAAGCACAGAT
GAAATCAGAAATACAGGCATTCACCATCACTTAAACAAAGCTCAGATTGTAGAGTGCGAGGAAGAATCGGTGGGA

SEQ ID:80

>T13F
CAGATCTCTAAAGTATTGGGCTGTGGACTAGAGCTCTGGACGGCCTARAGGAAAGGAATGTGCCGGTTCACAGGGACCCGCG
GCTAAGCTCAAGGGTAAAATACAGCTTTACAAAGCATCTTTAGGCTGTTCCTTCCCAAACGTGCTTAGARGGGAACAGGGA
BAGGCGGGTGTGTTTTCTCACTGAGGTTCTTCTAGTGGCTGGAATCTGATAGAGTACCAAGTTGTAGGGATATGGATATAT
TTTCCCTTTGGCACTCCATAAAGCTARATGTTGGGCTGAAAAAAGGATGCAGCCTATAAACAAGTATTTTTCCTGAAACCA
ACTGCATGAGGAAACGCTGCECTCCCCCTCAGGGAGCAGTTTCTGAAGCCAGCTGAGCACAGCTGGCACTGGCCAGAGGGA
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CCCTCCACCCTCCCACCACGTATGCCCACCTGCARACCTGGGTTCTGAGTCCCCATGCAGGGGACAGACCTGAARATTCC
AQTTTGTGTCCTTTCAGGTCATCGACAGGAATGACAGCCTGGCAAGCTGCAGTGACTGCACACAGCTACCCTGTGAGCTCC
ACRTGTGTGGGTGCAGGTGEGCGACAGGAGTGTGTGACACAGACAGGCACTCCACCAGGAGGAAACCCACAGCAGACGTCA
ACCAJCGCTTTATTAAGGCTGCGAGTCGGEGGGCTGAGTCATGCACTCCACRGACACCCCCACTGCTCCCARGGTCCACTT
TTGGAYGACCCTGAAGGCAGAGACTCCTGAGATCTGGGCCACRAATCTAGGGTGAGCCACCCACAGTGCCCTGCTGGACAGG
GGGGTARGCGGACTGCACGGGGGGGCCCTCAGCAGGGGTCTTCCTGCCTAGGGTGGGGCTGGCTCCAGTGGGTCCTGGGCT
CAGGCAGOGGGEGTGGCAGGGAGGCAGGGACATCCCCCCGCCCTCTGGCCTATGGCTTTGTTGCCCTATTGCCACCAGCGC
AGARGCAATRTGCTATACCGTGAGGTGATGAAGAAGAGCCCCGGGAGGGAGCAGGCAGCTCTGTGCCTGGGGCCTGGCCAG
ACCTCAGGGGERGCTGTGGCCCTGCTCCTGTTCCCCCTCAGCTCCTCCCAGCAATGGGTCTCCTCCAGTGGAGGTCAGTCAC
TCAGARGTGGACQCGCAGCACGTCTTGGCTAGCAACCGGCCGCTGGCAGGCTGTGCACGTCATGGGCAGGGAGCGTTGCTT
CTCACCCAGGCAGSGTCGGCACAGGAGGTGGCCGCAGGGCAGCTGGTACACCGGCTCCTTTTTGAAGTAGGGAGAAAATAC
TCTTTTGCAGGAGGORCATTCGGGGCCCAGGATGCTCCCAGGCTGCTCTGGTAAATCAGGAAGGARAACAGGCCAGGGTTA
GGAAAGCTGCTCCATGRTCCAGGCTGCTCTGAGGGGCAGAGCCTTCCCACCGTGCTGCTGCAGCATCTGGCTTCATCCCTC
CCGAGTCCATCCCAGTCRGATCAGGTAGGGGAGTGGAAGCGGGAGAGGGAGCCTGGGAACCCGGGAGGCCTCTTCTCTATC
ATCTTTGACCAAATCTCAR{GCCTCTACGAATGCTTGAGAAGAGCTGGCT TCTGAGGGCAGCAGGCAGGACTGGGCCCTTC
CTCCTGGTCTCCCAGCAAGGRT TACTTTCCCCTGCGATAGGTGGCCAAGGCTGGAGCAAGGCACAGCTCACTCTGACAAG

SEQ ID:81

>T13R
GAATCTGACCACTCAGTCCCACATCOCAGGATTCAGAGAAAAAGAATTCCAGTGAGGGCTCTGGACCCCACACAGCTAAGG
CTTCCAGGGTTTAGGCAAGCCCTGAGGRACACCCATCATAATTACCCAGACGGGGGCCCAGCATCCCGCCCCAGCATTCTG
CCTTGCAAGGAGCTCCCTCACCAGGGCTOAGGGAAGGGACAGCCTGCAGTTCCAGCAAGGGAGGCCTGCAGAGTCAGCCAC
AGGTGGCCACTATCGGTTGCTTGGTGCCAARTTAGTGTGAGGGGGCAGGGCCCAGACTCGAGGGTGCCATTACCGTCCCCT
ATCGTGTACTTCTTTTCCTCGTAGCTTGAGTRTGTGTATTCCAGGAGCAGGCGGATGGAATGGGCCAGCTGGGAGAGATGG
CCCACAGCTCGGGTCAGAGATGGAGGGTCCCTERCTTTGTGACGACT CTGCACAAGGGGAGCCCCATCTCCTCCTCTCGTT
CCTGCCTCACCCGCCCCCACCCCGCACGCCCAGCRACACGCACAGACAGCGGCAAGCACAGACCCCGCTGTCAGGGACAGC
CCTGAAGAGGAACCGTCCCTAGAGCCCGTCCTGCARCTGCTCCACACTTCCCCGCCCCCACGCACCCCCGTCCCACCGCCC
AGCGGACCCTGGCTCACCCCGCGGATGTTCCAGTAC ~CAGTGTCATGGGCATGGTGCTGGTTGCTGTGGATTCTGCAGAC
AGGCCTCAGCGGGGCGGGGCTCAGCGETTTGCTGAGAGGES AGAGAGGGTAGAGGGGAAGCCTTGCTGCGACCCCGCCCCAC
GGCCCGCCCTGCCCCCGARACGGGCCAATCTGGAGGCCTOQAGCGCGCTCATGGGGCTAGGAGTAGGATCTCCTCCCACCT
CCCAGCCCCGTGGGTTTCAGGAGAGAGATCAGGACGCCCAG»‘GCCCAGGGCGGGGGAGAACTGGTTGAGTCCAGGGGTTC
AAGACTGAACTGAGCTATGATCGCGCCGCTGCACTCTAGGTTAGGCAAGAAAGAAAGGCTCTCTCTAAAACAGAGAGATTC
TGAATAAAGTAATAATAGCCTAATAAAGRAAAATAACACAARAGNACATTTGGTGCTCAGGGATTCACTGGATAAGTTTTC
ARAACTTTTCAATGTATGATAGAGATTGTTATAAACTGCGGACATA GTGGCATGACAGACCTAACGTGGGAAGGACAACA
CAGGCAAGGATGATTATAACTCACTGTCACTTATCAGCCTAAATCCARACGTCAGGAATACCGCCTCAGAGAARAGAAAAT
GATGTTTTTGTCATAAGTGGTGCTGTGCTCCTAGGGAGCTTGCTGGGTRGGAAGAGAGACAGAAAGGTGGGGAGCAGGGGC
TGGTGGACTTGGGGAGGGAGGAGAAAGCCCATGTGGAAACGTTAGAATC! GGTAATCAGAGGTCTTTGTATTCATTCGT
TTTGTAAATTTCTCAAACTCTCATGTTAAATCAAAATARAAAGTTAAAAARRAAAAACTACCAGGACAGACATACACAAAT
ATTATTAACTGAAATAAATGTTCCATCAARAAGGACTTACCTTAACTACATGAGTTATATTATGATTTCTATTAT TATTAT
TATTATTATTTTAATATTAGTATCCATCCAGCACACCACT GGTCTTCAAGTGEAGGTAACTTTGCCCCTCAGGGGACATGT

SEQ ID:82

>T14
ATCAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCGGGGCATGGTGGGCAGAGACACAGAGGCCAAGGCCCTGCT
TCGGGGACGGTGGGCCTGGGATGAGCATGGCCTTGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGAAGGAGGGGTCAGGAGGGECTG
CTGCAGCTGGGGAGGAGGGCGATGGCACTGTGGCANGAAGTGAANTAGTGTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCT
TGGGGTATGGACCCGGGGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGAAGGTATGGTGAGGACCTCAAAAGGANAGCCACTGGAGAGCTCC
AGGCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGGGCCATCCTGTCTCTTTTCTGGGTCTGTGTGCTCTEGE RTGGGCCCTTCCTCTG
CTCCCCCGGGCTTGGAGAGGGCTGGCCTTGCCTCGTGCARAGGACCACTCTAGACTGGTACCAAGTNTGGCCCATGGCCTC
CTGTGGGTGCAGGCCTGTGCGGGTGACCTGAGAGCCAGGGCTGGCAGGTCAGAGTCAGGAGAGGGAT RCAGTGGATGCCC
TGTGCAGGATCTGCCTAATCATGGTGAGGCTGGAGGAATCCARAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTST TTATTCATGT
GTGCCCATCCCAACAAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGGGAGAAGGCACTGATGGGCTGTGTTCORTTTAGGAAG
GATGGACGGTTGTGAGACGGGTAAGTCAGAACGGGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCGTGGTGGGTTGuCACCATCT
GGGCCTGGAGAGCTGCTCAGGAGGCTCTCTAGGGCTGGGTGACCAGGNCTGGGGTACAGTAGCCATGGGAGCAG TGCTTA
CCTGGGGCTGTCCCTGAGCAGGGGCTGCATTGGGTGCTCTGTGAGCACACACTTCTCTAT TCACCTGAGTCCCNCRGAGTG
ATGAGNACACCCTTGTTTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTAAGTGGCTTGCCTGAGCCACACAGCAGATG\‘TGG
TGTAGCTGGGACCTGAGGGCAGGCAGTCCCAGCCCGAGGACTTCCCAAGGTTGTGGCAAACTCTGACAGCATGACCC RGG
GAACACCCATCTCAGCTCTGGTCAGACACTGCGGAGT TGTGTTGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCERE
CCTTATCCTCTCCCAAAGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGAAN
GAACATGGGTTCAGGACCCAGATGGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGA
AGTTGGGACAGTCACACCAACTCAATACTGCTGGGCCCGTCACACGGTGGGCAGGCAACGGATGGCAGTCACTGGCTGTGG
GTCTGCAGAGGTGGGATCCAAGCT

SEQ ID:83
STL7 .
GGCGCCACTACGGGAT TARGCCTGAAACCCGAGCEECCCCGECCCCCGCCACGGCCGCCTCCACCACCTCCTCCTCCTCCA
CTTCCTTATCCTCCTCCTCCAAACGGACTGAGTGCTCCGTGGCCCGGGAGTCCCAGGGGAGCAGCGGCCCCGAGTTCTCGT
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CAACTCGTTCCTGCAGGAGAAGGCGGCAGCGGCGACGGGGGGAACCGGGCCTGGGGCAGGGATCGGGGCCGCGACTGGGA
GGCGGCTCGTCGGAGCCCTCAGCT TGCAGCGACCACCCGATCCCAGGCTGTTCGCTGAAGGAGGAGGAGAAGCAGCATT
CGORGCCGCAGCAGCAGCAACTTGACCCAAGTAAGTGCAAARGAAATTGCCCCCTGATTTAT TGCTGAAACCTGTARGGCT
GTGCAAAACTGATAGTTTTACTAACCTATAAAAACGTCTAGACGCCTACCCAAGCCTAGGCGAACAACATGCATCC
GAGCTTCCCATAACCACCTACCCTGGGCGCTCAGT TAGTACGGTAAACAGAGCGCGAGCATTAAGGCTTTTTAT
GATAATTNCCCCACAAGTTGTGARAAGCGACCATCCTTGGTGARATTAATTTARCGACCTCTCTTCCCCACCCTGTGGTCTC
TCCCTGCCYCCCCTCCTCTCCTCTCTCCCCGTCTCCARACCTCCCTCT T TGTAGACARCCCCGCCGCGAACTGGATCCACG
CTCGCTCCASCCGGAARRAGCGCTGTCCCTACACCAAATACCAGACGCTTGAGCTGGAGAAAGAATTCCTCTTCAACATGT
ACCTCACCCGOGACCGGCGCTACGAGGTGGCCAGGATTCTCAACCTAACAGAGAGACAGGTCAAAATCTGGTTTCAGAACC
GTAGGATGAAARANGARARAGATGAGCAAGGAGAAATGCCCCARAGGAGACTGACCCGGCGCGGTGCTGGCGGGAGCGCTCA
AGGGCAGCGGATTNGTTGTTGTTGCTGTTTTCCTTTGTGGGTGT TTGGTGCTTGATTTCCAGARACTCTCCAGCGACTTGG
ACTTCTTCTTCTTTTRI TTTTTCTTTTTAGATAGAAGTGACTGTGTGGTTGGTCTCTGAGGTATTTGGGGGACTCTGTATT
TGCTCGTTTACGTGTTOGAAARAACCAAGTGGCTTTGEGGTTTCGCCCTATCCCACTCCCTCTCTTTCCTGCTCCATTGGTT
CCTTAAGAAATGCTATAT TTGTGAGTGCAAGCTGGCTTGGGGAGCCCTCTCTTGTGTAAATGTCCCCCATGTTTCTGAAR
AGTGCTGTAGTTTAGTCCCRTCACCCCCAGCACTGCCCAAACAGGGGCCAAGTGCGCCCCAATTCCAAGAATGAAGGCAGA
GCGACAACAGTGCGGACACCOCGGCTGCTAGCCCACGGTGAAGCCCGGCGGGGTTGCCCACCAGT TGCGARAGCCCCCTTT
CCTCAGGGAGCACGCGGGACCT(GGTGGAGATCTCCAGTGAGGCTTAGAGGAGCCCAGGGCCTCGGECGGGTTGGGGTTTG
TCCTCAGTGCATTGGACGCGCTGRICTCTCCCCTGAAGGCTGGGCTCGCGTGGGCGGCCGCGGETGGTGGCCCTCCCGGTT
CCTGCCCGAGGACCAGTTGTAAATGYTACTGCTTCCTACTAATAAATGCTGACCTGATCA

SEQ ID:84

>T18
GATCATCTACTAGGTTGAAAGGAGAGAATANGACTTCCAGAACAGCACTGATGCTTAARAAGGATGCCTCTGGAAGAAAAG
GAGGAAGAGGAGCAAGTGATGGGAGAATACAGRGGGACTTTGGGCACCATAGGGTCATCCTGAGTTTTTCACCARAATCAG
GAACAGCGGCARAACTGGTTTCACTGAAGAAGAGACACGTTTGGAGACATGTGTAGTCTCCAAGGATTCTCACTTAACARA
GCCTATTTCTGTTGTTAAAAACCCCTGCATAATGCRCCCACACACAAACACAAGGCTTGGTCTGTGTTCCTGGCCACCTAA
AGAAACTGATTCCCAGTAAGTTTAAACCTGAATG GTTTCTGCAAATTCAGCCTCAAAATTCCTCCTCTACCTGGCAT
CCCTGGCTTGTAAACTATGTGTCTCATTAGTTCATAAACAAAGCAGCCCTGACTTTGCCTTGTACTCAACCACAGCCCTAG
GAGCCAGTAGAATTTGTCCAGAGGTGCTGGGCTTTGGAGRCCAAGTGGACAAAGTCAGACCCCCTTTCCTCAGGGCARAGC
CCTCCCACAGGGCTGGGACCCCAAAGGCTATGCTGGAAGCAGGTTCAGCAGCAGGATATCAAGGGGCAAAGCTCCTAATTC
AAAATCTTCCTGGCTTCTGAACAACCATTAGGATGGACAGA CTTTTGCCCTGCTCTGAGAGGGTCCCACAGGGCTT
TTGGAAGCAGAGCCACCATTGAGAAATCCCTTTCAACCTGAGTAGTAATTCAGATTTTTCTCCCACTCCTGCACAACTTAA
TTTGCTGAATGGAARATTCAGCCAGARGTGATGGGCTGCTTGAARYCAACAAAACTTGACACATTCTTCCCATTTTCATTT
TACTTTATTGTTAAACACATAATTGATC

SEQ ID:85

>STAR Al

GATCAATAGAAGAATGGAGTTTGTGTTTGCTAGCCATAGT TTTGACGTGTGOQAGAGT TGGAGTCTAGAAGGTTCTCTGGA
CGAATGTCGGCTTGTTAACTGCAGGAATTCCTCTGTAAGTCTCTGTCCTTACA TGGCCCGAAATTGAAAAACCCTA

CTTCTTGGAAAARCAGAAATAATTTGTGTAATGRATGT TGCAGGCGGTGT TGGACCY TCGTGTGGAGATATTGGCAATGGTA
GGAGACGATGGTATCACACGTTGGATCGATTAAAAAGARAAACAGAGTCTCTCCATRTIGTGAGTTTCTCTCTTTTAATTAC
TTTTGTTACTTTAACATCCTTAGGATTCACAGACGAARAACAGAGACACCCAATTTTIGTGTTTCGAGACTGTGTCGTGTG
TTGTGTAGTTGGTATCAACCAACTTATATCTGTAATCATTGTTTCTTTTTAT TTATTCTSGGT TTGCAGAAACAT CCGATG
AGCTTGTCTTAGAGGGACGTTTGTTGTTGTTTTCTGGGTCTGGTCGTGAT GAACTCGAAANCATTGTGTGTTTGGTTAGTA
GTTTGAAATAGGTGTGTGTATTGTATTTGTATATGCTGCGTTTGTGTTTTAGAGATCATCGTRCATARARCACAT CATCGT
ACATAACTAARATTTGAGCTAAACTACAARAGAAAGTAACCTTCATTT TTAGTCGAACCAGGCOCCAGCTAGGCAGCTATC
TCGTAAATAAGATTGCTGGCTTACGATCGTATTCCACGTGGCAATTTATGTGCCGTGGATTTAARY TTGTACGTGGCATGA
GTGTTAGGAGAATGTCCACATGGCTTGTAGITGTTAGTCCCACGCTCTGARCCAGAGCAACCGGCTSCTTACACGTGTTCG
GCTTARATCCATTTTTCGAATGAGATTACACTTCTAACCTTGTCTCCCTCTCCCGCTTATACCACCA CTCTCACACAA
GTCTCTCAAGTCACAAACTCTGT TTCAARCCAAAAGGGAACTTTGTGTGTGTTGTCGAGTTTTATGGTG CTGTAAACCCT
AGCCAAGCTCATTGTTTGCCTATGAARATGAGTCTACCGGGTTTCAATACTCT TCCCCACACGGCAACAANGATACCGGTT
TCCATACGGAGCAATAGGACGATGTCGTTTTTTGAGGATC

SEQ ID:86

>STAR A2
GATCAAAATTTTGGTTTCTTCGCTTTGATTITCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCCTCAAGTTCCTTAGAATATCTTNCTC
ATCCATTTTTTTTGGTTCTTGTTTTGTTAAGTGAACAT T TTAGT TGATTT TAAAGTGCTARACTTARATGCAGCATTTTRC
TAATATAAAATTACGCTCCATTATTGACCTTATATACATAGAACAAAATAATGT TATAATCTTCGACTTTTTTCTAAC
TATTAACCAATCATGTCACTAAGARATTAARARATACTAGTATATAGGAAT CTAGTCCATTGTATATATCGTAAACATGGA
CACTTCACCARCGRACATGCATGGGGTCTTTTTATAAGGTTCTTTATACCGAAACCATTGTTTTGGTTTTTATGATAATTG
AGTTAGTTTTGTGGCTTTTCCGTTCAACTARAAGTCTCATTATGTCAACTGCTATTAAACCGGCGCACATGGCATGTTTTA
TGAAATTAAGGTCRATTGGACTCCAACTTTTCAAT TATTARAARARRAGAAAAATGATTGT TGTATGCCTTGGCGAAGAAG
AAAAGCCGCTAGCTTTATTCATTATCARACGAAACAAAAACAACAACACATCACTAAGAATCTTAAACTCTTAACCTTACA
TCAAAGTAACTTTTATTACATTGCATACAAGAAAAGAACARACCAGCATTATTAGGTTTGAGATTAAACCTGTTCCCACAC
ATATACATAGAGATATGAACTCTACAATTTCAARACCAGAGCCTTGAAGTTTCTCCTCAACAATCATGTCGATTTTGTTTTC
CATTTCAGGAGTCATATAACTCTTCCAATCACCAACTTCCCCTTTACGGARARAACTCTTGARACTTACTCCTTCCGACAA
GCTTCCTGTTTTGTTGATC

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)




WO 03/004704 PCT/NL02/00390

53/62
Fig. 26, contd.

SRQ ID:87

>S™RR A3
GATCATTAATCGCAGATTTTTACAAGACAGCAGCTTGGAGAGCAACTTACAAGTGTGTTATARACTCTGAACTCAACTTGG
AAGATOTTGACGTTCCAAATGAAATTGGAAGACAAACTATCTTCCCACCAAGGACAAGAAGGCCGTCTGGGAGGCCAAAAA
GGCTACGXATCAAATCCATTGGCGAATATCCGGTTCGTATTTGTAGGAGTCCCATTTTTTCGACTTTATCTTTATTCCGTA
TTTAATTTRCAATTTTATGTGGTTTAACAGAAATCAAAGAGCGTGAAGGTGAAGATTAACAGGTGTGGCAGATGCAARAAG
ACTGGACACAACAGGACAAGCTGTAGTAATCCAATCTGAAGATGTTTTARAAT CGGCTATAT TGATAGAACGATGACCATT
TTATTATTGT I TTGTGT T TGGAAATGGTTATTTTTGGATARAATATGT TGCATTCTATTTTATAATTTTAGTTTCGACTT
ATTACATATAAARCTAGTAAGGTAATATATTAGCAAATTACAGATAATGATGAAAAACATGGACAGGTATAGGTGGATAAG
ATATAAATAAGGTAGGACTGAATTGTTACCCGTTAATAATGAAAGAATATACGAAATACTAAACATTAAATAAGGAAGTTA
CTAATTATTGGACAASAAAAAGTTTAATTCCTTTARARAGAAATTGGAATACAGACAGTTTCATTGACCTAATTAAGTACT
TCTTTGAARAAAATCAARCTAGGAGAATAGAAGTTGTAAATAATTGAAGGGARACGTCGATTCGGTGARAAGGTTTTTTAA
TTAGTATTTAAAGGGAARLATCTTCTCTTATACAGAATATCTTGCCCCAGAACRAATCGCCTCAAATACTAARAGTGTGTA
CATCTTCTCTTGATC

SEQ ID:88

>STAR A4

GATCAAATTCATATGCTTATTTGTORTTATACTTTGCTTTGATTCAGGAAAT CARAGAAGATAGCTCCACCTTACAGGGTG
ATACTACACAATGACAACTTCAACARRAGGGARTATGTGGT TCAGGTGTTGATGAAGGTAATACCCGGCATGACTGTAGAC
ARCGCGGTTAACATTATGCAAGAAGCTORATATCAACGGTTTGGCAGTTGTGAT TGTTTGTGCTCAGGCTGATGCAGAGCAA
CACTGTATGCAGCTGCGCGGTAACGGCCTSCTCAGTTCTGT TGAACCTGATGGTGGAGGCTGCTGAAARCTAATTAAACTCA
GTATAGATTTTCCCACCTTCCAGGACTCTCRATTTAGTCAAAAACATTTGTTGTTTTAATGTATATAATATCAGARATTTG
GTACAAGACTGTTACTATATGCAATGAACCTTQCCCCTACATAGATCTGTTGTGAGTTTTAAGTGTTTTCATTTGGAACTT
CAGAATGCARATAAACAAAACTTTATTGAAGTCARATGGTGTTACAGATGAATCTTTCTGATTCTGTAATCACTAATGTAR
ATGTATCTAAGCAATTGTAAGGGAGTGACGTGTTTCGGTTTCATCTCGCCCAAAAAAGCATTCAAACCCAAGAAACCTGCA
GTTTCAAGACATTGATGGGATACCATATAGATGTATSAAGCATCAACCGGAGTARGAAGCGACTGAATGCCGAAGATAATG
ARAAGCATTCCACCGGAAAGAGCCACCTGCAACAACAMNAAGAGCTATTTGATC

SEQ ID:BS

>STAR A5

GATCCTGTAAAACATAAAGTTAGAGATAATTGTCCGATTTGT T RGCCCTTTTAATTTGGAGAGATATGAACCAAAAACATA
TTTCGGARTGGGTCCCTTTTTCATCGTGTGTARCAGTTTTACCAAACAGTAATACTTTGTGAAAGTTTTGATTAATTAATG
CAAARAGATTAGAAAAAAGCGAAACTAATTTTTGGATTACACTAGARARAGGTTARAATCAATAACCAARAANAGARAARAG
GTTAAAGTTACAARACACACCGGTTTATAGAGTGARATGATTATTGT RCTGTTGAATTGACGTGCCAGCTTAGCATCACCT
TACTATTATCAGTCACCTATATATCACAATTCACAGGCTTCTTGCTTTCLCTCATTGGCTCGTCTTCTTCCCTTTCTTCTC
CAATCACCTTAGCTTGCTGATCAGGTAAACTAGATTGGTGTTTCGTGTTGRT T TCTTCTCAACTTAGGTGTTTGATTTGAG
AAGTTTTTCTATGTATGTTGGCATGTTGCGTTCGTAGCATTGCATATCARCAGATAGGTTTGAATAGGTAGAATTAATTTG
ATTGATATATGAAAGAATGTTTGTATATATACTCTAGGTCTAGGTTATTGAATRTTGAGAAATTTATTTTGT TAGGTTTAG
ATGAATTATTCTTCGATGAGTGGTTCAARGTTCAATTGGCAAGTCTTTTCAATGAT TGTAGTATTTTGGTGATGATAAGTA
AGTTGTTAATGACTCTCAAGTCTGAATTCATGTTTTGGTTTTGTTTCCTTGTARANITGTGAACGTTTTTCTTACAGAAGC
TTTCACAAACARAGTATGGTTAATTGAGTGACTAATCCACTAATTCTCTTTTGTTGT I TATATCGTTTATTAGGTAATGT
TTTTTTTTTTTGGGTGTGTARARTATGATACTGACTCAAGATTTTATCATAT TTCTGAAYCCATAAGCTARRGTACATTTG
AGAGAAGCAAGAGAGATAGAATGGGGCGTGGAGT TAGTGCAGGTGGAGGACARAGT TCTTRGGGATATCT TTTTGGGAGCG
GAGAGGCTCCAAAGCTAGCAGCCGTTAACARRACTCCAGCTGAAACTGAGTCTTCTGCTCANGCTCCACCTACTCARAGCTG
CTGCTGCARACGCTGTTGATAGCATCAAACAAGTTCCTGCTGGTCTCAATAGCAACTCTGCARRCAATTACATGCGTGCAG
AAGGACRAAACACAGGCAATTTCATCACGGTATGTCTTTAATTCTTTCGCTGAATCGAGTCCTGRETGCTGGTTATCGGAT
AGCAAAAACATCTGTATCTTTACTTTTCTTAGATTAGTTGTCTGAAAATGAARGAAGATC

SEQ ID:90

>3TAR A6
GATCGACTGGTACAATGCTAGAAGCCCTAGAGGTTGTAGGTGATAGCCACGATACATCCTTAGGTGATGTANGTCAACTGA
ATATAAATGGCCATTTACGTAGACTTCATGTCCTAGATGATCCCTCCTATTATAACGTGAATCTCGGTTTCTIGGTGTGGA
AARCGARATGATTGATATGT TTTTGTCAGGGATTTGAGGTGGTGAACAGTCGTTATATGACTAGT TATGATGATSAAGATA
CACCGCCAGGAAGTGGATTCAGGACARAACTAAGAGAGTTCCATAAGAGGTAAATGACGCATTAACTCATGCCTCNCAACA
TTTTGTCGGCATTCAAACAGATGCATTCAAGTCTCTTTTAATAAACACAAGAATCCCATTTGT TTATTGTTTTGTTIGTAT
GCAGTGCGGCATCATTCACAGAACTAGATAGGAATTACCTAACACCGTTCT TCACAAGTARCAACGGAGATTATGATGATG
AGGGTAACATGGAGCAACACCATGGTAACRACATAATTCTCTGATCTCTTGTTTCACTATTAT TTTTGTTGTTAT TCCGOR
CCCAAAACCATGARATTTACAATTGGGGTTATTGCAGAAGAACGAATCCCATTTACTAGAAGAGGARATCTAAATAACCG
GGCTAAGTTTCCGAGATGAGAAATCTAATAGTGTTTTTTCAGCGGCATATATATGTACATAAAACAAACTGGATGTATGGG
AGGAGGTAGTGACARAGGAT TTGTTCTAARGCTAGGTTTCTCTATAATATGGTACTGTGT TGTTGGTGTAAACCTGAATGGA
TATTGTTAGGTTGAAACTAATTACATTCACACAAAGAARGAAARRAACTTGAAGAAGGCCATGGCTGGTTTATACTGAACC
ACGAATTTTGTTAGTTTTAAACTCTTAGGGAARATGCTATARTGCCTTTTTTGTCTTGTAGTCGTGTTTGGTTTGAATTAA
ARAAARRATAGAGARCGTCACGGCACGCCARRAGTGTGGACCTTGT T TATTCGCCGGARGTARGTAACCAABAACGCTTCT
AATCTTTCGTTTACRACAAATATCTCTCTCTCTCTCGCTCTCTCTCGCTCTCTCTTTCTTCTTCTTCATCTTCTTTCATGG
CTGTTACTGGCTGGGCAATCACAATCTGAATTCTTTCTTCCTCCTTGTCTCTCTGATTTTCGCCGAGTTTTGGGEGCTCTT
GTTGTTACACGATGAGTCTGGTGGTTGGTCAGTCTCTGGGT T TAACTCTAGTCGGTGATGGTCTTTCGTTACGCAATTCCA
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ARATAAATGTCGGAAAATCAAAGTTTTTCTCGGTARATCGGAGGAGATTGGCGCGTGCGGCCCTGGTACAAGCTAGGCCTA
AGORAGACGGAGCGGCGGCAAGTCCTTCCCCATCGTCGAGACCGGCGTCAGTTGTGCAGTACCGACGAGCTGATC

SEQ IN:91

>STAR A

GATCTATCTATATTGTTAGTTCATGTTTGTTTTTAAAGACTGTTTTTATGT TTCAATGGTATATTACTGACTGGGGCAGT
AATATTGTTRAAGTCTGTAGATTATGGTCGCATGGCTGAAATACTGGTGCAGAGGGCTGCTTCTCCTGATGAATTCACTCG
ATTAACAGCCAYCACGTGGGTAAGCAGAATAAACCATGCTTCTGCTTGGCGTCTTCCAGTTATATAGATTGGTACTATTTT
GACTTCTCGGGARATTCATATACTAAGAATATCTGCTTTT TATTAAATGTTGTAGATAAACGAGTTCGTAAAACTTGGGGGE
AGACCAGCTCGTGOGTTATTATGCTGACATTCTTGGGGCTATCTTGCCTTGCATATCTGACARAGAAGAGAAAATCAGGGT
GGTAAGTTTGCTTCTQCTCCTCAGTGATGGAAACTGTAGGTTTTGTATGCATCTTTTTACTTTCTTTGTTTTTTGATTTTT
ATTTGCATAAGGTTGCRCGTGAAACCAATGAAGAACTTCGTTCAATCCATGTTGAACCCTCAGATGGTTTTGATGT TGGCG
CAATTCTCTCTGTTGCAAGGAGGTTAGTTTTTCTCTATTGTTGTTTTTATATCCGTTTGAATATTATTARATCGCGCCTGT
TTATTTGTGAGTTTTTGCAYTGAGCAGGCAGCTATCAAGTGAGTTTGAGGCTACTCGGATTGAAGCATTGAATTGGATATC
AACACTTTTAAACAAGCATCRTACTGAGGTGAAGARACTGGTTTTTGCTTGGGCATCATTCTTTTCTAGTTAGCCTTTTTG
TTTATCGCGTTATAGCTAAATNGGTAATGCTGCAACAGGTCTTGTGCTTCCTGAATGACATATTTGACACCCTTCTAARAG
CACTATCTGATTCTTCTGATGACKRTAAGTTCTATCTCCCTGACTGTTCGTTTGATTGGTTGGTGAACTTTATAATATARAG
GTTTGGTTTTGTCTAGTAATAAACKRTATTTGATATTTGAACTATCTGGACTTGGARATATACTTTAGGTGGTGCTCTTGGT
TCTGGAGGTTCATGCTGGTGTAGCARRAGATC

SEQ ID:92

>STAR A8
GATCATCTTTTTCTAGGTAGGGAATTGCTTARCTCGGTAAGCTAAGAATGTTAGARACAAAGAACTAGGACAGAACGGGAA
ATGGAGAAGGAGGTTAGAATCAAAGAACAGTAMTGGAGAAGGAGGTTAATGTGTATTTCATTCTATCTACATTTTAACTA
ATTGAGTGTATCCAGTCTTATCCATTAATGTAATRACAAGAAGAATAGTACCAAGCATGTAGGTTATAGTTTTCACTTTAC
TGGGTGAAGGTTTCTGTAGT TCAAGTGGGTCARAANTGGTTTGCGGARACATATCTCTAATAAT TTGATTGAGAGGCTCCT
CGCACTCACATGGACTTAAACTTTTGTGTATTATACANACATGATTCACATACACATCTCGTGTATATTGCAATACATTTG
GTAAATTATCTGAARATAATAATGAAGGTTTCTTCAAAAGAGGTCCAGGAGCTATTTCCATTAACACTGTTATACTGAACA
GTATACAAAAGAAGACTGCAGTGCGAGAATTTATGGAGGAYGATAATGCATTTGAGATATTCTTCTGAACACTTTCATATC
TTTTATGTAAAACATTTTTGATGAGAAAATCACCAGTAGTANCCARACACT TTAATCCAGATGATGGGAARAATGCTTTGTT
TAARACCTACTACGAAGTATGCTTAATACTTCATTATTACCAGNGATC

SEQ ID:93
>STAR A9 _
GATCTGGTTTCGGTAATTGTTGTTTCCGGGAATTGAGTATAGAAACACRAATACATATTTAACCCTGATGAAAGAGGGTGT
AAACTTGTGCAGATAGATGCGAAAACAACGCACGACAAACTTGTGAAGT NGGTGCTCGATGATAAAGTTAGACGARATGTT
GTATCTCTTATTGTTTTGCGACAAATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATOQT TAAGGGAAGATGAAARGTTCAGT CARTT
TACATGTCACCACTGAGTTATACGTTCCAGGAAAGACGAAAGGTTCGATAGANTTACATTACGGTTGAGTTATATGCTTAA
GGGAGAACGAAACGTTCAGTCAATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATGTTCCAGGGAAGACGAAAGGTTCGGTAAAATTA
CATTACGGATGAGTTATATGTTTAAGGGAAGACATCTATAAATTTACATGTCACGRCTGAGTTATATGTTCAAGGGCARAC
GAAAGATGAGTGTAAATTATATGTTACGGCTGAGTTATATGCTTCAAGGAAGACGANAGGTTCGGTARATTACATGTCACG
GCTGAGTTATCATTCAGGGAAGACGAAAGGTTGTGTARAT TATATGT TACGGCTGAGGACAT CACGTTAAGGCTGAGTTA
TAATACAGATCGGAAAACAACATTTTTCTGGGGAAGACAATATGAAATTTATTGGCCAANGAACAACAATCAAATTARGAA
ACGTAAGAATATGTTTGAGGGATACATAGGAGGAAGACGAAACTATATGAATCAAAACAT NGATAGAAGTAGAAATATCTC
TAAATAGATCGATTGAGAGGAAAACTAAACGAGAGACATATARAATCAAAGTAAAAGAGTAGKTATTCTTGATTCAACTCA
AACCTGTAACAAATCATATAAAATTCTATAGATC

SEQ ID:94

>STAR AlO

GATCTGAATGAGATGTGTTGGCGAACGCATATAGT TTTTGTTTCTTGCTGTTCATAACTTTGCTTATGGRATTTTATTTAT
GTCTTTCTCTATACCTCTTTGGACCAGTGTTCCATTTGCAATAGAGAGTCACTCGTGAAAAAAACAAATAATGTGTGTGTA
TCAATTATTCCCTCTCGGCCTTATATTTTGTCTTCTTTTTGCTAATTATATACTATTGAT TTAGATATTTACYTATATTCA
TGACGTCTTCTTCTTATAT TCTTATTTAATTTGAAGTTAGAAAATTAACGTTACAACT TACAACTATTAARATTAT TGTTAA
TTGGTTTTATAATAAGTATCGCTCTTGTCTCCATTCACTTGTCTTTTATTGTCCCCAGTACCAAACTACCARATACAATTC
ATATTCACTAATTAATTAGTTTGATGCAAAGGATGATGCAATGT TAAGAAAATTGAAACTCTACCACATTCTAAARRGAAG
CAACTCTACCATATTTAATTTCTTTAGACTTGGAATAGTCACAATATGAATGCTTAGGTAGT TACGGTTAGTTAGGABTAT
CACACAGAATTGAAAATACCAAACCACAATTTTAATCAGGTGATTCGGTACTAATTTTTAT TAATGAATAAAAACATARCC
GAACCAACTCAAAGCAGATATTAACCTGAAARATGAACTCACCAAAACAATAATAGAAAGACTCAAATCGAGCCGGRAACC

GATTGAGCAACGAACTCATGGGAATATCATATCTATTTATGTCCAGACTATTAATATACATACCTATGACAAAATACTATG
CATGCAATGCAAGACTGAAGTAACCATATTTTTTTGGGTAAACCATTGATAAGCTAAACT TGAATATCCATAGTACTTCAT
CGTACTATGTATCAATAGTATAGTAAGTTTGACACAATTACATTCAGTTTGATTTTTATCATATARACCTCCCAACAATAT
TTAAAACCGTATCTATATATAAATTTATTTGATTAAATCAGCCTAGAAGT T TATAGTTCAGTGCAGATAAATTCAAATTTT
GATATATATCTTAATTGAATTAACCGTCTTTTGGTTAAATTATTGTTACAAGCTTACAAAATCCACTATACACCRAGTTGG
ACTTAGATATCATATATGAGATTAACAGCCGATTACACTTGTACATTGACCTGACCTATACAAACGACTACAACTTTATGT
ATATATATTTCTCTATTTTTGGAAACTCGTTTGAT TTGTTTTCACATGTCGTGAAATTTACAGCTTTGTTTCCTACTCTCA
AAAATAGAGCATAGAGCTGGCTGATCACACTTCAAATTAAAACCAACAACGTATATAARCTATAACCCATGTGAACACAAA
AATTTAGACCTTTTTTCAAAACCATTCCAATTTCTAACAAAAACAAAAT TAGAAATCCTAAAATCTGCAAGGTGTATGGAA
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GGCARAAAAGGCTAACAGGATTAARAACAGTTTACATTAGT TATTCTCTTTAAAATAGAAAGAAGATTTTCGATARAAACG
GTCGTATCTTCGTCGACGTCTCCGTCTTTAATGGGGGAGCAAAGGGCAAGCGGTGCTTCCTCCTCCACCGACTCATATT

CARCTCCTTCGCCGTCTGCGTCACCGTCTCCATCTCCGGCTCCACGTCAACATGTCACGTTACTCGAACCATCTCATCARC

ACAAGAAGAAAAGCARARAAGTCTTCCGAGTTTTTCGTTCGGTTTTCCGATC

SEQ IDNJ5

>STAR A
GATCTCACTSAAGCTCATGCTCACGTTCAAGGACTTTCCAACCGCAAGGTTATCTTCAACTTGTACTCATTAAGGCCTCTC
AATATTCATGRGTTATGTTCATGTAGATGTCCGGTCCAGTTCAACRACTGTTTCATTGCTTTAGTTGTCACGAGAAATATT
TGTATATATTATCATGGTGTGCAAAACATAGTARAATGTTGTTCAATTGGCAGATGATGATGATGARAAATGGARAGTGAAT
GGGTTGGAGCAAARGGAGAAGCAGAGAAGGCARAGACGARGGGTTTAGGACTACATGARGRAGT TAAGGACTGTTCCTTCGG
GACCTGACCCGTTGORCCATCATGTGAACCCACCAAGACAGCCARGAARCAACTTTCAGCTCCCTTGACCTAATCTCTTGT
TGCTTTAAATTATTTCRTATTGTAAATTACTTTCTGCTTTATCGGTTTTACCATTTCGGGAGTCTTTTTTGTGTGCAATCT
GTTTCGTTTGGTAAGCTNGTAGTTTCATGARAGTGAATGTARGATATGCATTACGTTTGTTGCTGAAGTGAATGTAAGATA
CGCACTATTATATCTCATGRTTTTCTAAGAARACCCTCTTARAACGAAGATGTCTATAGCATTACGTTTCTATTTCCATAT
AATACGTTAAAATTTATGGTRTTTACGTATAAAATGCAAAATAAAGACACAAGTATATCTCCAAAGCAATGTACCGTTGGG
ARAATTTATTAGTACGTTTTCAATTGTCAATGCAAATAATTAATGGATGTGATAGTCACAATTAAACATACAATAATAAAA
ATGATGATGATGATTCGATGAT GYGGTGGGARGGATAAATTAAACCGACTTTGGGGCAGTGACAGGCAGTGTCAGTGTCAA
AGACAACCATTTGTAGTCACTATTRCTATCGAAGGTTGCAAAT TGAATGGTGGAGGAGTATCAARACGACACACATACTTG
AAAAGATATTTTAATAATATAARARMATTGGTGATGGCGTAATAACAAACCTAGAGCTAATTATTATCCTTAATGATACCA
AATCTATATGATACGATATTTGTTTTANAAAGAGTAAAGACTGACACTTGAGATGTGACACTGGCGATTTCGCTCACGTCA
CCACTTTTCCCACCTCAAATAACGCTTAOGGCTTTATCCATTAATTCTAAGTATAATTTTAAGTGTATTTTTTCTTGCCAA
ATTCAAATATATCTTACTARATGGATGAACRTTATAARATTGTTATCAARACCATTAAATGTTCTTATAATTTCTTTCGTT
CCTCCAATGTCATCCCAAGACTTTTTGACCTAATATATGATATATCTAACTTGCTTTGGAATCGTATGACATATATCTTCA
AATACATATTTCGTATTTTTTTTTCACGAAAACCAATTTAGAAAGTAGARAACCAGCTATTTTAAAGARAAATAAAGTGTGT
TTATATATATTCTAARACAATGCTATAAGAACATAAGACCAAGATATATACAATGTTATTTTATATTTATTATTAAGCATT
AACATTGAAATTAAAAATATTAAACATGTATACCAMNAGTAATCAACATTGTAGTTATTACTACTCTCTCTGTTCATTTTTG
TTTGATTGTTTAGAAAAAACACACATATTARGAAAACRTATTAAATATTGATTATAAATGTATTATTTTTAATGTTTTACA
GTTTTCTATAACTTTAAACCAATGATAATTAACTATTT' NI TTAAAARATTACCATTCACCTATACTAACCAATAAAGATTA
CATAGAAAACTAAAAAAATTAATCTTTTARARACAAATTINTTTTCTAAACAATCAAACAAAAAGGAACAGAGGGGGAATA
TTATTTTAATTTAATTTAGATTACCATTGTAGTTAGTAATTSATC

SEQ ID:96

>STAR Al2
GATCTATTGCTGTTTATGGCAGGCTGTCATTTCAGARAAGAATGGTCQTTTGGGATGTAATGTTGGTGARGATGGTGGTCT
TGCTCCAGATATCTCGAGGTACATATATTTTTCCTCTCTGATGCTAATRTGCTTGCATCTGTAGATTGTCGARACTGAGAA
AACCATGTTATGGTTTGATGGCTTAGTGCCTARTATGTGTAATTGCAACTGTATGCAGCCTCAAGGAAGGTTTGGAGCTTG
TAAAAGRAGCTATCAACCGAACAGGGTACAATGATAAGATAAAGATAGCCAXTGATATTGCCGCCACTAATTTTTGTTTAG
GTAATTTTCTGCTTCCTGGCTAACTGATTTTTTGCGGCTTCTTGTAGTCATGOATAGTCTTGGTTTGGTTCTCGGCATTGT
CATTCACAATTGGCTAGTGAGACGAATAAGATGTTAAATCATCAAATGTGTAGOCTATCAATATCTTGCTCTTGCAAGTTT
CAACTATGTTATACGTTTTTGTGTATTATTTCTTACCTTGTGGAACTGTTCTTTCRTGAACAGGTACCAAGTATGATTTAG
ATATCAAGTCTCCAAATAAATCTGGGCAARATTTCAAGTCAGCGGAAGATATGATAGRATATGTACAAAGAAARTTTGTAATG
GTATGTCTGGCTCGTCTGARCAATATTTTTTGTGTCTATCTTAGTACTCTTGCAGTATKGTAACGACCAGATTCTCTGTTT
GGTCTCCTTGTGGGTTTAGATTATCCAATTGTGTCTATAGAAGACCCTTTTGACAAGGABGACTGGGAACACACCAAGTAT
TTTTCGAGTCTTGGAATATGTCAGGTCCAACTCGGTTCCCCTACTATTAACGGTTCACATAQATTTTGTGTTCTTTCAGAT
CACACTGTCTTCTGATTCTTTTCTCAGAGTCAAATATCTAAAGAGAGAGACCCTTAAATCTT T TGTACAATCATTTTCCT
TGTCTAAATTCTCAGTGTTAAACTCTTGTAGGTGGTAGGTGACGATTTGTTGATGTCAAATTCARAACGAGTTGAGCGTGC
CATACAGGAGTCTTCTTGTAATGCTCTTCTTCTCAAGGTATTTCGTCCGTCCTATTTTGTTTATTACTATGTATTACCTGT
GCACATATTGTATGTTTACTGCCTAAGAACGACARAGACATAATGTGCATACGGTGATACAGGTGAATCAGATTGGTACAG
TAACAGAAGCCATTGAAGTAGTGAAAATGGCAAGGGATGCCCAGTGGGGTGTGGTGACATCTCATAGAYGTGGAGAAACAG
AGGACTCTTTCATCTCTGACTTATCTGTGGGTCTCGCAACAGGTGTGATTAAAGCTGGTGCTCCTTGCAGAGGAGAACGTA
CTATGAAGTATAACCAGGTCTGGATC

SEQ ID:97

>STAR Al3
GATCCATTTCATATACATATTACCAATTTTGGCTTTTATAGGTTTGTATCCAGAAGGCCTTTTCGTGGCTACGATTAAGGA
AAATACGAARACAARAGTGRATTTTACTACTTTTGTAGCATGGTTTATTCTACTTTATATACCTAAGAAATATGAGCARCA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACTTCGTAGTTGGTACAAACTACAAAAGATTGTGTTGTTTTTACATGATACT TTAT
AATATCTATATTAATATATTTAGTCGTGTTTAATCAAARAAGCACCAGTGGTCTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGG
ACAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCTGGTGCATTGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCATTGGTTGGGTCCATTGCATTCT
TCTGAACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTTCTTTTTTTTTCCTCGTCAATTAATTTTTTAAAGTTTTGTC
TGCCTAAAAACTTTCTTCTTTTTGATTAATCATATTAAGCATCTCGGCTATAAAAACCACGGTCTACTAACTTAACATGCA
TTGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGTTCGAGTTAAAATGAGAAGCTCACGATTGCATARCGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAAARGTAGCCACTCCAATACAARATGGTCGATGATGGTGAGTGGGTGAGACAARACCCACCACCACCTCAR
GAAGATATATTTCTCTGGTTAAGAATTTGAATGGTTGACAAAGAAACGGTCACTCTATATACTTAGAAAATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATAACCACTGGATTAATGCCCAGTGARAATAATTGAGTAGCCAAARCATGAATA
TAACAATATCCCAATTTACATACAACAACACARAGGAGGTTTTACACGATTCTATAGTACAAACTCATAACAACAAARAAT
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RCACTTTTGTTTAACAGTTGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCTTGTCCAGGGTTTTCACACATAACAATCACAGTARA
TCRITTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTAACATCTCCGGCTTCCCGACCATCAGCTAAGAACCAGAT |
GCGALC

SEQ IDN9S

>STAR AlN
GATCCAGCAACTAAGTCTTATGCTCAAGTGTTTGCTCCCCACCATGGATGGGCTATACGGAAAGCTGTTTCTCTTGGGATG
TATGCTCTTCOCACAAGGGCTCACCTACT TAATATGCTCARAGAGGATGGTGAGTTCATCAACTAGTTAATATGCTCAAAG
TGGATGGTGTGT TGATAAACTAGTAGT TTAAGTAGTCAGAT TAGTTTCAAGGTCTTCACAGGATTAGGTAGATATCACGG
CAATATTTGGCCTSTATAAGTCCTGGTATCATAAGAGAGAACTCTTTGAGATTCACATTGGTTTTAAGT TCATTTGGCAGT
AGGATATTAGATTTIGAATTTTCCAATACTATCTCTGTTTGAGATTTCATAAATCGAGTTTCTTCTTCATTATGTTCGCTG
ACGATATTGTTTTTTTSATTTATTTATGAATGTTGTTACAGAGGCGGCGGCTAAGATACATATGCAAAGCTATGTCAATTC
ATCGGCACCATTAATCAOGTATCTTGATAATCTATTCCTCTCCAAGCAACT CGGTATTGATTGGTGAAGAGCCTGARARAA
AGGCATAACTATTGTTACTQTTTAGACAARATAACCTATGTTCTCACATCAAGCTATGTAATGTCATAACAACAGCGACGA
AATACATTGGAATAAATTGANTATGTCCTTAATCTGTCGTTTTATCTCT TCTTTTAATAAACACAGTTTATCTCATAGTAA
GCAGARGAAGCTTTACACGGGNIGTAGGAACGTATTARACGGTTTGTTTCAATTTCACTCTCTTTGGTTTTGAAATTCTAG
TATAAACCAAAGTAGTTGGTGCTYCAAGTTGTGTTACTTATTCAACAAAAAAATATATTATTTTTAATTTTTAATTTTCGT
AGGTAAGATTACATAGTAACAAAARGTTAAATTTAACAATGTAAGATTACTATGTAAATGCATGGGCACCAGTAATCACGT
ATCTTGATGATATATATCCCTAATCORAGCGAGTCGGCATTTATTGGTGAAGAATCTCAAGACTCATAGTCATCGCTAGTT
AACAATCTTTTTCGGACARAAGCGTCTRCGTTAAAATTCGGCATTATTAACCTTTTTGCCCTTTTAAAATCAGAAAATTTC
TGTTTTACTGGTATTTTTCTTTGACGAT NCAATTTT T TAGT TGTAT TATATATATGARAGAAGCTTAACTCTCTCTCACAG
CTTGATATGTCAGTATCTAAAACAAGCAATRCATAAT T TAATTAAT TTATCATAAAATATT TATGATTAAAAAGTAARGAA
GATARATATTAAAAAGCTAAATGTCTCTTATAATTTAAAAATAAAAATTAAAAAGGATTCAAAAGTAAAGAAGATARATAT
AAAGAAACTATTAGTATCTTATAAATAAATAARCAAACTAAAAATTGAAATATAATTATTT'TAGTTTTGAATTARGARAAT
ATTABATATAAAAAAAATTAAACATAAAGAAACTRTATATATCTTGTAATTAARAAATTAAAAARAAATGAAARATGAGAA
AAARAATATAAACTCTTCATCATATAATTAATGARATTTAAAAACTTATTGCTTTTAATTTTTTGTACAATAATTAAGGRA
ATTTAGAAATTAATTATTAATT T TAGAAGAAAAATGTLAAAATAGTTTAATAGTTTTGATTCACTAAATACATGTGTACAT
ATATGATGGTATGAGGATCAAGAAAGTGCCGTAAAATGRAAAACTTCCAATGTTCCTTAGTGARARATGTTAACTTTTCTG
TTGACAAGACGTGTATATAAACATCACCTATACCCGAGARGAAGAAGACACAAAACAAAGT TARAAAGARGARATTTTTGG
TGCAGTGAATTCGAAGAGCAATATGAAGAATATTGGTTACARTATTATAGCCACCTTGCTTGTTGGTCTCCTCCTCATCAT
GGCTCTAGTGGCGAGTTTCTATTGGGCCAAACGACATGTCARATGTTGTGGCGGAGAGGGACTGTCGTCARAGGATGTGTT
CAATTTACTTATACAATTGGTTGCTTTTATTCTGCTTTGTGGT AT TTGCT TATTTGGTAT TTTTGGTTTAGATTAGTRA
CCTAAAGCCATAGCAGATC

SEQ ID:99

>STAR AlS
GATCAGCAATTACAGTTGGATGGAAAAAGAGAGACGAGAATGTATCTGCTOCTGGTGACTTTAAGGTAGGCTGAGTACCAAR
ATTGCATTCTGACTGTTCTTACCTCGACCACCTTTCTTACTTTCCCTAGCTCRAATCTTGCTATTACTAGATTGAATCTGG
TGGACTCGGAGCATCAGCTCGTTATACTCGTAAACTTTCATCCARATCTCATGOTCGCATTGTGGGTAGARTCGGAAGGTA
TGTTTTATTGACAATCCCGAGCAACCTAATGTATGATGTGCGAGAGGATAGAAATCATTTTTTAAGT TGTCTTTACATGTG
TGGCGCAATCATTGTTCTCATTTTACTTTGGAATTTTTTTTTTAACTTATTCAGCAATGCTCT TGAGATTGAGCTCGGTGG
TGGAAGGCAAATTTCTGAGTTCAGTACAGTAAGAATGATGTATACAGTAGGACTCAAGGTAAACTACTCTTTAAAACTTTC
GGAGCCATCTTAGCCATTATGCAATCTGCTTATTTCCGGTACTCTTATACTTTGTTTGTAGGGTATTTTCTGGAAAGTAGA
GCTACACCGTGGTAGCCAAAAGCTGATTGTTCCCGTGAGTGTTACTTTCTTCCTTTCTT TN, T TGTGGTGTCATGTCTGCT
GTCTTCGGATAAGAACCGAACAGATTGTGTCTTAATCTGTGGAGTAGAATATATTARAARAGKATAAACCAATAGAACCAA
AGACCAATCCTAAAAGCCTAGGGATGGATTCTAGAGCATTATCCTTGACTCTCTGARACCTTTACCCAACTCAATTATGGA
CAAAGACAAACATCCGTATTACTCTGGGGAAGTCTITTCACTTTTGACACCTTCATGATGAT TATCCTTGARACGTGCAGAT
TCTACTCTCCGCACATTTAGCTCCAGTATTTGCAACTGGAGCATTCATTGTTCCAACATCTCTTTART TTTTGT TAAAGGT
GAGTGATTGGACCCTCTAAATATAATCTACTTTTGGTCTATTGT TATAAGCTGTTTACCTTATTAAACATTTTCACTGTTC
CACGCAGRAATTTGTGGTGAAGCCATATTTGCTTAAAAGAGAAAAACARARGGCCTTGGAGAATATGGARAAAACTTGGGG
CCAGGTGATTGTTACTTCCGAGTTTGGTAGCCAAGCGAGATTCCTTGTAATTGTAGATGATC

SEQ ID:100

>STAR Al6
GATCGCTTTCAGTCTATCATGTTTTGAGCCTTATTTTGGGAGCGATGTATTAATATTTTGCCTGTTCTTTATTTTTRGTGT
TGCAGACATACAATGAAGTGCAGCGGTGTTTTCTGACTGTTGGCTTGGT TTACCCTGAGGATTTGTTTACATTTCTTRITA
ACGTAAGGACATCTTTTGTTTTATGATTATGGCTCTAGT TATTCTTTGTATATGTARCGCARARCGGTGGCARTACCTAGC
ACTCATATTAGACTCAAGAACTATTCCTTGCCACACATCTGTGTGATAT TTATATGGGCTTTTTATCT TACATATTTGAAN
TCCCTGTCTTCCTTGTATACTTTCACCAGAAATGCAAGTTGARAGAAGACCCTTTGACGTTTGGTGCTCTTTGCATCTTGA
AACATCTGCTTCCGAGGTGTATTCTTTTATCCTTCATCAGTATAACT TATCATTCAGAGTTAATTTACCATCCTAACTTAA
TGATGTTGCATTGTGTTCGAAGGTTGT TTGAAGCATGGCACTCAAAACGGCCTCTTTTGGTGGATACTGCAAGT TCTTTGT
TAGATGAGCAAAGTTTAGCTGTTCGAAAAGCCCTTTCAGAGGTACTGAGCTGGCGTAGATTTTCTTATTTACTACTARAAT
ATGCATGCTTTAGCATAGTGCTTCTACTTTAATGACAGTTGATC

SEQ ID:101
>STAR Al7
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GATCACGATAATTTTCCTTAATTATCTAATTCTAAGATAGTCTAACCATGAATATTCTTATAATATCTTAACTGTATAGGA
SATTCTATTTTCATCCCTARATTATATTCGTAATTTTATTCGGATATACTTGCTTTTATTTTCGTCAACAGATATATATAT
ANATATATATATATATTATTTATTTTTAATTTTCATTARAATTAGTGATTTAAT TCTCTATTATTTGTGTACTATATAARA
CAARCAAATGRAATCTTATAATGTTTGCTTTTTCGTCCATAAATATTTCCGGGAAARATCGTTAGATATAAATCGARCCTAG
TGGTOAGTGACTCACACACATGTGACAATTCCCAAAATAAGTCCCCCACGTACGCTATGTCTGTTTTAGTGTGCATGTAGT
AACTATQATTTACTGATTTAGAATATAACTAGCATTTGGCCCCTATTTAGGGATAACATTGTI TTTAGATTATATCTGTTAC
ARCTTTTAACTAAAAATTTTAAAATAAAGCAGACAGTATTAATATACAACARATTTATTATCATTGATCGAAGAATATACA
AAGATTAAGRAAAAGATATAAAGAAGGTACAACTTTTCTACCCAATGAATCAATTGCGATAGGCAATAACTAACAAATCAA
GAGTTTAGAARTATAAGAGAGTATAAGTACGAAAATTATGCTGGGTATATACATGTCCGCTTATTTCATCATTAGCTCCAA
CCAATTGTAATSTIGTTCTTCTTCTCATCATCAGTAATTCAGTTTACARACAT TCGTTGACACCCAAAGCTTGGAAGTCTAA
ARAAAAATGTARATGTGCACAAATAAGTAACTACATGACGCAGACGCTGCCTTTGAAACAATATCARAGATATTGCAGAT
ATAARGAAGTAARARYAAGAGATGACTTTARARTTGARGTATTTGTATTAATACAAAAATCTTGCGTGAARATACAATTGCA
GTTTAATACAAAARASAAATTGCAGATATAAAGAAGTAAAATAAGAGATGAAAGAAGAATAGTAAAAAGTATGAGAATTAA
TTTACCATCAAAAAMACRCTTGAGCTTCGATTAAGATATTAAACTCACCCTTGTTTTAAGGCAACTGTTCAGATGAGAAGC
CAAAATTTGTCGTTGTTCRI TGAGTGTTTGTGAGACGGGAGRAATCATAGGCATTGATTGTATTARAGAATAATCCTATGGA
AARATGGAGATGTATGAGAGRAATCGAATTCAGTCAAATAAAGCAGARACAAAGCAAAAARANAAAAARACCATAGAAATC
TAGAAGAAGGATATATGAT T TQCGGATCTATGGARAATTTCTATATATATAAAACAAAATTACAAACAGARATAGAAGATG
GTARATTGGTTCATTGAGATGARCAAAGTACCTGATTTCTGAGTAATCGATTAATGATGTTGAGARACCCATTTTTGAGAT
TTTACACAGTAGTCATGGAGTT TN GGAAGAGAGARAGTGGAGATGTGGAGATCGTGGGGATGARAGAGARAATCATTTGA
GAAAGAARCARAGTTAAATAAAAACQACACATACTATGCGTARAAATGAAAAAATAAARAATAGTACTAAGCTGATGTGTC
ARTCACTGARTGCATTAGTTATTGGAAPAGTGACTGCTGATTTAGTATATTTAGATTAGAGAARATARATACTTGTARTCA
TTTTTCTTATTAGCAATGTTGAAGTGAARAARAAAR GAAGAAAAAAGTGTATATTTATCATACTCATAGTGGGAAATTGAT
AATTCAAAATTGCTGATAAACGTTATGAANGAAGGTGGAGGATC

SEQ ID:102

>STAR Al8
GATCTGTTGATTGGTTAAATCGACGATCTCAACGACGGAGGAAGTGACGATGARGGCGCGGCAGAGAGGACAATTAGAGTG
AGATTTCAACCAAGTATCAATACARAGGAACGTGARARGCGTGGTTGCATTTAGGTAACAATCTCAAGCTCTCGTTCTCTTG
AARCTCGCTTAARACAAACAGAGCAATCTGAAGATTCAACARATCCATCCATCTTTCTGTATTTGTARAACAGTTATCGATTT
ARTCAGAGATTCATCGAGTCCATCGCCACCACCACCACCRATCGTTTGATTCGGATTCGTAGCTCCGTTGTTIGTTGTTGTT
GTTGGTTCCTTGCCAGGTGTAATCTGATGAGATTCTGTTTATAGCTGCGGCGGAGGTAGAGGAGGAGTTGTGGCGACGGCG
GTGGCAGTATTTGGAGATGAGAGTGTAGTAGCTGACGAGGATGAAGGCGCTAGCGAGGATTCCGATGAGAGCGATGAGGAG
AGGAGAGAAATCAGAGGAGGAAGAGTCGTCTTCGTCGTCGAGARAGAAGGARGGAGGAGGAGGGAAGATGACGTAACACCA
TTGAGGGCAATAGACACTGCATACTCCT TGAGAACAGTCTCTGTATGAATCGTATGTTGTACCCCATGGATTAGGGTTTCC
TGTTGAACCCATTATTTGATTGTTGGAGARAGATAGAGAGAGAGAGCAAGGAAGRAGATGGAGGTGTCAAGTGTCTCTCTC
CTTTTTCTTTGGGCTCTGCTTTTGTCTGGTAAGTGTCTATTTTTTTART TCGAGT TAAT TGGTATTAT TAGAGGAGATAAT
GAATAARATATATATGTTCATGAAAGCTTTTGCATGATGGTGTTAATACNAT TGAATGATGT TTATAGTGAATGTTCTACT
TTATCAAATTTTTATTTCTAGTATGAATAAAGGTGTAGAATTTGCTTTATYCATTTTTATTCTT TAGCTTTCTCTTTATGC
TICCATTTTTTTTAAAGATAAAT TARTACRTTAGTARRATARATGGAGTTCAT T TT T T TTTTTTTTGATTTTATTT TGAGA
AATGAGAACGTAACATAAGAAGTGTTTTAGTGTTGACGAAATAAAAAGAGAGAGAGGGTTTAGTCTATTTCAAGGCATAAR
AAAATGGTTGGTGAAGTGT TGACGAAGGTGGARTACTATAACATGGGCCACGTGRATGACABATTTACTCCTCGACGTATC
TATTAAAGTTGTGGTCAGAAATACAGTACAATTTACCGACTACCTACATGGAAGAAGAATATTTTCATTTCAT TTCAACTA
CAGTAGTATAACATTCACGT TATACGATTTTTCATTTTTGTTTTGTAATCAAAGTAAYGATTTTCCAAARAAATCATTGCT
ATGATTCGAATACATACAGT TTTATATTAGTTTACATATTTATGACAACTATAATACANAATTTTAATAGTTGTTCAAGGG
ACGATTGATGTGAACTCGCCAACCATATGCCCTACGTACAAAATAACATATTTACATGTAGAAGTTGAARATAATAATAAT
AAAGTGTGATTAAARACAATTATACAAATGCTAACAATAGGCTACGAGATC

SEQ ID:103

>STAR AlS

GATCTTGATGTGTGTTTTGTGTTTTTGTTAT TGCAGGATGTATGTTTCATAGTGAGACAGGGCTTAAGAGCTTTGACCATC
CGACTAATATGATGAAGGCAATGCCGAGGATTGATAGTGAAGGTGTTCT TTGTGCAGCTAGT TTCAARRTTGATGCTTGTT
CTAAGATCAATAGTATCCCTAGAAGAGGAAGTGAAGCTAACTGGGCGCTGGCTAATTCTCGTTGATTTIOCTTCTAGTTTC
GTTAACTCTTGCTTCTTTGTTGCGTTTTCTTTTTATGTACTCTTGTTTATGTARATATAGCCTTATGAAGACGATAAAGAA
ATAAARATTGATTTGCTTCTTCGTGACATAGCAGTCTTTACTTAGACAACTGTGTGATAAATTCGCAATCTCANT CT TTGAT
AGATAAGAGGGAGGGAAGARAGCAGTGGTAAAGACAAAACTGTGTTGAT TTTGTGAATTTAGAAGTTTACAATAGCARARA
AGARACTTTGGTCGACTTTTATCATTCATCGTTCCACATGTCTGTARATTCATCAGGCTCCARTGGGTTTGAGAGRTCATG
CATCTTTCTTCTTGTTTTTGCCTTTATTT TCTTAGCARATTTCCCAGCTTTATTTCTTTTCTCCARAGCTCGAATCNAAAR
GGCAGGAARTTGGAATATATGAGAACT CTGACAGATAATCATATATAGCAATGTGATC

SEQ ID:104,

>STAR A20
ATCGTTTCAAAGCATGGTCTAATGATGATCCTGATCTCCGACTGATCCAATAACGGTTAAGCAACGCTGTTTTTGATCCTC
CATTGTTGTTTGCCATCGATCRACACTCAGAAATAAGGTAATTAACGCATCTCGAGACTCATTGTTTTARCAATCTTTGTT
TTGTTTCTTCCAAATTATTCTCGTGARTATCCGTAATCTCTCCGTCT T TTAAT GAACAACACATATCATATGCTTTTGTTT
GTTTTGTTTTGTTTTTTCAACATTTCAATAATTTTGTCT T TTTTTCT TCGATTTAAT T TGTTTATTTCCTGCTATAATAAA
CGAAAACTATAATTCCATGTAATGTTCGTTGTTGTTCATAGTGATTTATCATAACGAGCAACAACATARAAATCAAGAGAA
TAAGARATTAGAGT TATGCTGCTTATTTGAATTAGACARAACCTACT TTTACT TGTTAAGGARATGARRAGATGTTAATAA
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ASATGAGCACATCGTACGTGGCGCACGTGGAAGCACTTCTGTACGACGGACCCAGTCCAACTCGAACCCCACACACATAGC
ARAGGTTGT TAAGTTGGCTCGTAGGTGAATTTAATACCTGTTATT TCCTTTATAGCTGGCTAATTACCTAAATTCGATCCA
TAATRACACATTCCTACTATGCCAACATTTAACCCTAGTCAAACTAATTARAACGTTTCTTACTTTTTGGCCTATTAAAAC
GTTTCATTATGTTCCGCAAATAGTATGARATATATARAGATTTTCTAACAARAAATTACTAAGAACAGTTAGACTGATTGA
GATTGTI{TTATTTCCTTTTATTTAATTTTCTTTTATTATACTCTGT TTATTTGTGTTTAATAATTAGGATTCTATTTGTC
TTGTCTTGRI TGCTATAGTTGGAGTTTTGTTCATARAGAATGGCGTTTAATACGGCTATGGCGTCTACATCTCCAGCGGCG
GCRAAATGACGCTTTAAGAGAACATATTGGCCTCCGTAGATCGTTGTCCGGTCAAGATCTCGTCTTAAAAGGCGGTGGTATA
CGGAGATCGAGRTCCGACAAT CACTTGTGTTGTCGCTCCGGTAATAATAATAATCGCATTCTTGCTGTGTCTGTTCGTCCG
GGGATGAAAACGAGTCGATCTGTGGGAGTGTTCTCGT TTCAGATATCGAGTTCTATAAT CCCARGTCCGATAAAAACGTTG
CTATTTGAAACGGAQACGTCTCAAGACGAGCARGAGAGCGATGAGAT TGAGATTGAGACAGAGCCARATCTAGATGGAGCC
AAGRAGGCAAATTGGRTCGAGAGGCTGCTTGAGATAAGGAGACAGTGGAAGAGAGAGCAARRARCAGAGAGTGGARACAGT
GACGTTGCAGAGGARAN GTTGACGTTACGTGTGGT TGTGARGAAGAAGAAGGTTGCATTGCGAATTACGGATCTGTAAAT
GGTGATTGGGGACGAGAAYCGTTCTCTAGATTGCTTGTGAAGGTTTCTTGGTCTGAGGCTARAAAAGCTTTCTCAGTTAGCT
TATTTGTGTAACTTGGCTTACACGATACCTGAGAT CAAGGGTGAGGAT TTGAGAAGAAACTATGGGTTARAGTTTGTGACA
TCTTCATTGGAAAAGARAGCTRAAGCAGCGATACTTAGAGAGARACTAGAGCAAGATCCAACACATGTCCCTGTTATTACA
TCCCCGGATTTAGAAT CCGAGANGCAGTCTCAACGATCAGCTTCATCTTCTGCTTCTGCTTACARGATTGCTGCTTCAGCT
GCGTCTTACATTCACTCTTGCAAAGAGTATGATCTTTCAGAACCAATTTATARATCAGCTGCTGCTGCTCAGGCTGCAGCG
TCTACCATGACCGCGGTGGTTGCTOQGGGTGAGGAGGAGAAGCTAGAAGCGGCAAGGGAGT TACAGTCGCTACARTCATCT
CCTTGTGAGTGGTTTGTTTGTGATGARCCAAACACATACACTAGGTGCT TTGTGAT TCAGGTAATATGTGTTCAAAGTTAC
TACTTTCAAGCAAATCCTCTGTTTCCTORCATCATGATC

SEQ ID:105

>STAR A2l
GATCTTCTTCTATATATACCGGTATAAGTCAACRGGCGGCTGAACAAAGGTCGTGAGGTAACAAAATATGAGACAAATCTA
CAGGTCAGATTGGGTTCTGAATTCTGATAAGGTC NI ARAAAAGGAGCTCACCAACCCACAAAACCATGGATTGAACRAGTAC
AGGTCATTGCCTTCATTTTATTCTTTACTTTTCTARRGCTCAAGCTTCCTTTATTGCCTTTAATAACAATATACTAATGAG
TATTTTGCACTCAGTAACAAAATTCAGGAGAGTAATT NI TTGCCCTAACATGTTACTTTTATGTGTTAAGAGTTTAGAATT
TTGGATCTATGATTTTAGTTTTTGTTAGGGAATCATAT ATATAAATAAAATATTGCCATTGACTTAATTGTTGTTATTC
ACCTAATTTCTCTCCAAATTTGGTCATTTACCTCAGTTGARICTATATTATACTTGCTAAGTGTTCTTTGTCTAATTCTCT
ATCATTGTTTGATTTAATAATAACCAAACCTTAAGACTTGGﬂtGCAAAGAAGAGAGAAAATCCCAATTAATTTTTAATAAT
TCAAAGAGAGATATTGAGTGACTTCCACTAATACARAGAAAGCRTGGTTTGTGCAATATTTTGCGGTTAAGCTATTAATTG
CTGAGGCAACACCTTTTCACACTTTGCTTTCCTTCTTCCAAGTT N CAACTTTTCTTTCTTACTCTTTCTATTAATCARAC
TGCAACACARAAATCATTTGGATAATACATGTTTAGAAGATGATTARGCT TTAGTTTTATTTCAAGATTATCATAATTGTT
ATCTGTTGTTACCTACATTCATATAATCTTATCAAAAACGATAAAGANAAARAGGGGATACAATATAGGTTTTTATTATAA
AGAAACAGGAAAGAAAGARAAGGGTTTTCACCAAACGARATTAGTTCANTCATTTAAATTATCTTTATCCTTATGATTAGT
GTCTTTATATCTGTCATATGCTGCTTCTCCTTCCAACTTCCTTTGGATTAXATTCTCTTCTCTTTATTTTAATTTCCATTT
GTGGTAGCTGTTTTATTTTTTGTATTTTCACGCCGTGTCCCTTTAAAATARNATTAACTACACCACTAATGTTGGAACATG
ARAARCATGAATGAGGTAATTATGATGATGAACCARATGT TAAGGACAAGCTOGGTGTAACTAAGAAGATAATTAGTGAAA
CAGAACAAGTCAATAACTTGTAAGCATTTCAGAATTGAAAATAAAGATAAGGGASGATGAATATGAATTTAGTAAATGGGT
AATGAAAGTGARAGAAGAAGAGGGAAGGGTTGGTTACTGTCTCAAGGGT TTGAAANGGAGACGGTTGCTTGAGAATGAGGA
ARARGAGTTAGTAAGTTTTTAACTCTCTCTTTCTCTCTCCCTCTCTCTTT I TCARCGYCAATTCCTTTAAGGAATGGCCTC
TCTCTCTCTCTGAAAGTGTGTGTGTATATATTARACGACTCCATTTCTCCTCTGCTTASACCAAAACTCATCTTCTATACT
GCAACAAAGRAGGAGGAGCCGTTGAGACTACAAAATGACTGCAGCAGAAAACCCTTTTGTRTCTGACACCTCTTCTCTGCA
ARGCCAGCTTAAAGGTTCTTATTTTTCTTTCTGTTTATTGTTCATCAACCCTTATGAGTARRTTGCTTGATGTTGAGGTTG
TTCTGCTTTCTTTTAATTCCACTCTGCAGAAAAAGAGAAAGAGCTTTTGGCTGCTAAAGCTGAAGT TGAGGCTTTGAGAAC
AAATGAAGAGCTCAAAGACAGAGTCTTTAAGGAGGTAACATGCATGATGATC

SEQ 1D:106
>STAR A22
GATCCATTAAGAAGCAGCCGCAAAATCGGATTGAGAACAGGAAAAGAGGCGGTTAAGGCTTATGATGAANTCGTTGATGGG
ATGGTTGAARACCATTGTGCCCTTAGCTATTGTTCAACTARGGAGCACTCGGAGACTCGTGGTTTGCGTGORAGTGAAGAA
ACTTGGTTCGATTTAAGAAAGAGACGAAGGAGTAATGAAGATTCTATGTGTCAAGAAGTTGAAATGCAGAAGACGGTTACT
GGAGAAGAGACAGTATGTGATGTGTTTGGTTTGT T TGAGT TTGAGGAT TTGGGAAGTGATTATTTGGAGACGT T TATCT
TCTTTTTGACAGAAATACAT TGAAAACTACCGTTGCTAATTTGATAGGTATACATATATAGACATGTATATATTGRATAAT
TATATGTCAAGATTATTTATTTATTTTACATTTTTCACAAARARARACGT TAATCTATTTTTCTGTCACAAGTGTG N TTT
ATTCATACTACATACTACAACGCCAATTTAACATGCCAAATATARAACATACATGGGCARAGGCCCAACAGCCAGTTTRAA
GAACTTTGTCTGAAGAGAAAGT TGTTGTATATATCACAAGGGATATGTGGTAATTGGGAAACATGTTGGGTTGACACGTSG
GAAATTGAAGGAGATGGAGTTTCCGTCACTGGTAGAATCTTCTAACACTAGAGAGCTTCAATT CAGGTTGARATCGTCAGA
AAACTAATGCAGACGGTAGATC

SEQ ID:107

>STAR A23
GATCAAAACTTAGTCARATCGTTCCTTCCATTTTCTTTCAGTTTGAT TCCACT TTAATGGCGTCATAATCATCTCTTAAAT
CARACAATGACTCCACTATCTCGTTTCCGATCTCTTGTTACATAAAGT TTTCTGTAGCATTGAGATTGTCCTTTTCGGAAT
TGCTTTTATTTGCGCAGCTTGATGGAAACAACAAACAGTGTAGTAGT TTAGTAGAAAGACTGAGAGATARAACGAAGAGTC
AAGTTCCTAAGTCCATTACTTGCATTAACCGCTTAGAGATATCGCGTATAGCACCATTACACGCAACGATGAATAGCCCGA
AAGGATTTGGACCTCCTCCTAAGAAAACCAAGAAGTCGAAAAAGCCARAACCCGGAAACCARAGTGATGAAGACGACGACG
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ATOAAGACGARGATGATGATGATGAAGARGATGAACGTGAGAGAGGTGTAATTCCAGAGATAGTGACCARCAGAATGATAA
GCAGRATGGGATTTACAGTGGGGTTACCACTCTTCATTGGTCTTTTGTTCTTCCCATTCTITTACTATCTCAARGTGGGAT
TGAAANTTGATGTGCCTACATGGGTTCCGTTTATTGTTTCGTTCGTCTTCTTTGGTACGGCTTTAGCTGGTGTGAGCTATG
GGATC

SEQ ID:103

>STAR A24
GATCAGACTGAARTCGTGTACTCTGAGCCTTGCTTCTTGTAGCTCTTTTAGCTTTCACATTTTCATCAGTATTCACATCAT
TCCTGATAATTGTOCCAGAAGTCCCACGACTATCTTGTTGCTCACTAATGGTTGCTGCTGCAGATGATTCCATGTTGTCCT
CTTGTGAAACCCCABYGCTTCGTCTAGCAACTGTATTTCTTGCACTTCCTGCTTITGCGGTTTTTACATTTGGATGATGCAA
CTTTAACTTTAGGTAGSITCTTTTGAGTAAGATCAATCTCATCTCTACCTAGGACCTGCAARTCGATGAAATTTGAGTTCA
TTTCAACACACTTGATGACACTATCATAGAAAACAAAAAGACCTTGCTGTACCAGAGTGAAGAACAGCCTTTACCTTGGCC
TTCACAGGACTAGGTAGARRCTCCGGAGAACAAGGCCTCTGAGTCCATTCARAACATTTCGCTATCARACATGTCACCTGGA
TTGGGCTTTTGTTGCTCGTC N CCTGAAACATTCATCGGARAARAAGTAAGATCAAAGGATC

SEQ ID:109

>STAR A25
GATCCAAACTCTGCAATGTATATTACKRAAGTCGTTTGATATAACACCTCTCTTGATAAAARGATGATTAGAACCTARAGTAA
TTTTAAAATATGGTGAAARRATTAGACTSTTGGAGTATATAAATGGCTCAATCTGTATTGCCCGCACCGCCCAAACTCCCAT
GGCAAATCCATTGACGAAACCAAGGTAAMMATCACATGCTTTGAGCGTTTTTTTAAAACAGAAGTGTAAGCTTAAATTTTT
TAGTTTAATAGTAGTAACAAATTCAACCTTRTGAAGAGATTTATTAATAATATTAAAATCATTCCCCTAATTATTTGCCTT
GAGTTTCGAGCCTTCTACTGTACCACTCACACATTAAAAATCATCAGACTATTCAAACTTTCTTACATGGTTGATTAGTTC
ATCTCATATATGCTCAGTATCATACTCTTGCAGRTTAATTTTTCATTTTAATTATCAARCGAATTTTTTATTTAATTATTCA
TGACCAAAATACATTTATTTTTTTTAAATAAAARCAAATAATAAATTTGGAAGTCAAARATACAATCAATAGAAAAARAAGT
ATGACAGTGATAGATAATATTTGCAGAATATTATGTGAAAGCTATTTTCTCTGTAACAATAAATGAGAAAATCTTTATTAT
TTTACATGAAAGAAAAAGAAAACAAAACAGAGATATTRTTCCAGCTGAARAGAACAAACATCTCTCATTGATGTTCAGTGA
ACTTGCACCAAACTTCACTTCTTCTATACTTCTTCATAGCCACAAACTCAGTTCTTTGCARGARACACAAACTTAAGTATT
CARAATATCGTCATCATGTTCTCAAGATTCCATGCTCTGTRICTTCTCCTTGTTCTTTCAGTAAGAACATATAAATGTGTA
TCTTCATCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTTCTCATTCTCTTCATTTTCTTCTTCGTCTTCTTCTCARACTCTTGTCTTGCCT
CTAAAGACCCGAATAACCCCARCGGATC

SEQ ID:110

>STAR A26

GATCCTCGATTCTTATCTGGATACAGAAGAAAACACCTTTTTGTCTTT RAAGTACTCGGAGAAATCTGAGGGTATCTTTTT
CTTGAGCAGATGGAGGTGAAGTCCTGAGTTGGGGAGGAGGGGGCTCTGGARGACT TGGCCACGGTCACCAGTCCAGTCTTT
TTGGCATCTTAAGAAGTAACAGGTTTGTTTTACTTAATTTCAATATCGTTTRGTCTCTTTCTCATGCATTTTTTGCTCACA
AGAATTTTCCCATTTCCTCCTTTACTTTATCATGATTCCTTCATAATTTTCTNGTATTGCACTGTAAAGTATCCCCCTGAT
TGCAGTGAGTTTACTCCAAGGCTTATCAAGGAACTTGAGGGGATCAAGGTAATCYAGTGGTGAAGAATATCCACCTTGGAT
GAAGAGTTTCTAGTTACCTAGTGGTGGTTTTAATCTTTAGACTTTCATGCTTATGRI TTTCCATTCTTTCTGTCGAGCACT
AGGTCACAAATGTTGCTGCTGGTCTGCTGCATTCAGCATGCACTGATGGTATTGAT N ACTTTCTTAARAAGTATGAATGTT
GTGCCATTTACCGAACTTTATGAGGTTTGTTTGCAAATGCAGAGAATGGCTCTGCTTTSATGTTCGGAGAGARATCTATAA
ACAAGATGGTARGAAAATGTCTTTTTCTTTGATTTCTGTGGTCATATATGTGAAGCTAT M GATGGGARAATACAGGGCTT
TGGAGGAGTAAGAAATGCCACAACACCATCGATTATCAGTGAAGTACCATATGCAGAAGAARTTGCATGTGGTGGCTACCA
CACATGTGTAGTTACAAGTAATACTCTCTTATTATATCGTTCTTTCTTTGATATTGAGTTTGOT TGTATACTGCAAATGCC
TGTCCTGCTCAAATTTCTTTTTGTTATTCTTTATAGAGGCCCAAAACTGCTCTTTAGT TTCTGOYAAATTTATGAACATAT
TGTGTTTGTAAGATGGTCGATAACAACTCATCGTTTGATGTTTCCTTCGTTTTTGGAAGGAGGTGRGGAGCTTTACACCTG
GGGCTCARACGARAATGGGTGCCTTGGAACAGAGTAAGT TACATACCCCGAAAAAATAGAATGTTTOCCCATAAGATGAAA
ACAAGGTTCTTGAACTGTACCTATACTCTTATTTCAAAARATTCAGTTCAACGTATGTCTCACACTCOQCTGTGAGAGTTG
AAGGTCCTTTCTTGGAGTCTACTGTATCTCAGGTATCTTGTGGGTGGAAGCACACTGCAGCTATTTCAGRTAGCATCTCTT
TTGAGTAAAACATATTTGTTTCCTCTCTCATTGTATAAGTTAATTCAACTCAATTTCTGAAACTTGTTTGORGATAACRAAT
GTCTTCACCTGGGGCTGGGGAGGATCTCACGGCACATTCTCTGTTGATGGACATTCCTCTGGTGGACRATTGETTTGTTTC
ATCATCTTATCTTATTGATCAAATCTCTGAARACAACATTTTCAAGTGTCGAAGAGAATARATATGGTATGCTTARTATGTA
GGGCCATGGTAGTGATGTAGACTATGCAAGACCAGCAATGGTGGACTTGGGAAAGAATGTAAGAGCAGTGCATATRICTTG
TGGCTTCAATCATACAGCAGCAGTTCTTGAACATTTTTGAAGACTCGGTCTCAAGT TAATATCATATACAGATGTT RAGTT
TATTCTTGCTTAAACATCTATAGACTAAAAAAATAATAAGARATTTACACTATTGAATAGCGATCAATTACACCATTGOQTT
CTAACTTGAACAATTTAGTAAATAGGTGGAATATTCTTGTCGTGTAAATTATTGAT TTTATTTATTTATTTTTGAAAACKA
CAACARACGATAGAAGAGTTGAGGAAATCTCTTTGTAATCATAATTATGAGAARATTARGATC

SEQ ID:111

>STAR A27 _

GATCGGAATCATTTTGGGAGT TTGAAGGAACTARACATAATATGCATGTCGAAGTCAACTTATTGCAAATAAT TTTGAART
GATTCTGAATTGGARATTCATGAAGCTTAATTATTTTATCTAAATAAGT TTAATATAGGTTTGAGTGAGATATCGAGATTA
AATGATARGAGTCTTTCTTCGAGGAGACATTAGAATTCTACACARAAATCGARATTARTCTAGTCCTTGACAATCAGTTTT
CAATTAATCARARACCTATAAAATTCAACTCAAAACCAATCGTATGAARACTTCATTATACCATATAATCTGGTTACTTAGC
TTAAATCTCTACCCGGCGATGTTTCATGCTTGAGAGACTAGGTACATAGGACACTAGGAGTACTGCATATATGGTTACCTC
ATGAGTTCTCATCGTAAAATCATCCAATAMARAATGGTTTCCTGCTTAGGTATACGGTATACCATCT TGTATCGT TAAAAT
TTATAGCTCAGTTCGTTGCTAACAGTCARATACGTCTTTCCAGGGTARAAAATGTGGARATTTGTTCCACTGTARAAACCT
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AATAATTTTTGACATTAATAATTAARAGGGATTATAATGTAATATATACARAGATAGGGGAGACAGAGACGAAGGCCCACA
CATCTTSAACAAAAGAACAACAAGCCCGTGACCCCAAAATAAAACTAGCTTTCAGATTTATTATTTTTCATCTGACATAAT
TGCAACCRTTAGATTTCATTTCTCAGGTCCCATTCTGACTCAGATCCAACCGTCCATATTCCTCTAGTGTCTTCAATAGTT
GGGCCCCTILTCTTTTTCCTCTCGCCGTACACTCTCCTTCCAGCGCCAACGCCACCGCCCGAGCCACTTCTTCCGCCGGCG
CCACCGCGATRTCCTCGCCGGAATCCCCTCCTTCGCCGCCTTTCCCGTAGACCACGGARAGGATGCTTATGGCGTATTCTC
TCCCTCTACCABCCAATCTCGCCATCACCGCTACCATCGCCGGCACCGTCATCGCGTGAGCGCGAACCTCCGCCGCTCCTT
CTGCCGTTGTACAQATTAGCT CAAGAGCAGCTAAGGCTCGCTCCACCGCTGAGATC

SEQ ID:112

>STAR A28
GATCGAACTTTGGTAACARGCTTGCTTACTGCTTTCTATTGTCTGCAAAACCTCTGTTCTGGGTGACCTTCTGGCCCCTCT
CTCTCGAAGCTTCAGAACTACGGAGGAGAGATTGGATAAAGGAGACAAAAGGTGTGGTGTGGCGAARTGTTAGGGTACCGG
CAATTGTGTATGTATGAGTTGRTI TTTGTTCTTTTCTCATAAAGAGGATTTAACAAAGGATGAGAAAACAAATCCAACTTGA
GTACTACGAGGAGATAARAGCT NI TATTGGGTATTGAGTAT TGACACGTTGTTGARAGTCTGATACATTTTAGACTTTTAC
TGCATATGTCCAAARTATTTAGAT T TTTTTTCGTTTCTCAAAAAAGTAACTTGTTTAACAAAARAAAATCGTTATTGGGCT
TTTCGTTTCTTTTATATTGGGCCTTRAGCCTTTTTAGCTTTTGTATTTTTAGTCCTTTTCGGGTTTATTTATTTATTAATA
AGATACCAAAAACATAACAAAAATGTAGTTTTGTATTTTTAACCTAGTCTTTTAAATATTTAAACTTAATTAGARARATTC
TATTTARAATATTATARAAAAAACATGAXTTTGTGATTTTCCCATATTTTGTGTAACTATTTTTGACAAGCTTTTGAAACA
ACAAAGACRAAATCCATGTGATAAGGTCGOTCAAAAATCTTGCGTAGTAGAGGAGTTAAAGATTTTTGGATGGTTACAATG
GTATACTCTTATTTGATATCCCATCAATGGTRTATAGCTTTGAATGGTAGGACAAGTGAGAGTAAARTTTTCTCATCATTG
CTARGTTTTATTTTAGGTTCTACATTGTTTCASCCTTCTTAAGTATCCTACTCTCARCTAGAAAAARRAATTGTGAGGGCG
GTTTTATCGGCTGGAATGCAGCTCATGTAGCTCOQACGACGGAGTTTTCTGGCTARGAAACTCGGACACAACGTTGGCCTC
CARTATCTTCAAGGCTTCTTCATTCGTCACCGACCRCGGTGTCTTATACTGACTCACAGAAGAGCCTCTAGACAGAAAGAA
GTTCATGAGCTTGTCGAAAGCGCCAGGCTTAACARACOTTAATCTCAAGTGGTCCAATGTTCTTATCATTCTTTCGTCCTTT
TCTGTAAACCGCGTCCAGAGACTCCTCAATGGTGAAGCRGCATTCCTCCARAACATTCTGGTCAAGCTCAAGCTTGGCGTC
CTTGACTTTTCTCCCGAGTTCCCAGTAGAGCACGTAGTGACCTGGATACGAGGAGGAATCCACACGGCTAGTGAAATCCAT
GAGCATTAGGTCATGTGGCTCAAGCAGGAGACTCGCGTTACGLCACTGCCTTGAGGAGGTCTTCGTCGTAGGTCTTGTCCAT
GTCGATGCTCAGAACAACTTTCTGTCTTCCCACGAAATGARARTGTGGCGCATTGTTGTAGAAACCAGTCACTCTTAAAAC
GTCCCCTAAACGGTACCTATACAAACCTGTATARAGAATTTTGATACACATTAAGAAAATTATTAACATGTCATTTAGTTT
TGARATTGAGAGAGTAAACAAGAAAAAACACTTACCAGCARACGTSGTGACAACAGGTTCATAATCATGACCGATTTTAARC
ATCGACAAGATCGACTACAACAGGATTCTCTGCGGGATC :

SEQ ID:113

>STAR A29
GATCAGAGTCACAACCATAGGAGTCGGAGACGGCCATGCATGTGTCTTGATAQAAGAATTAACCGGTTCTARATCTGARAR
CGAATCCGGTCGTCTCGAACCGAARTCAATAACCGGTCCGGTCARAAGAAACGG RTGCACGAGTGAAGGARACGGTTACGAA
AACGGAGCCGTTAATATGCGATGACGGAGTGACARAGGGGAAGCTGACGATGTGOTACGAGGTAGACGTTGACGTTGACGG
TGGGAGGTGTGTTAACGGAGATTTAACGGCAGTTAGCTACGGAGGAGGTTTGGGTART TGTGGCGGGGATTGGTGGGAGAA
ATGGGATGGAGTGGTGAGGATGAGAAATGGTGATGACAGTTGGTACCGTTACGTGGAN TAACGGTGATTAATGGAAATGT
GGTAAGGTTATGGGATGACAACAAAACACTAGTAACGGCGGCATGTGTCTAAATTAGAGRAGTTTCATATTTCGGAAAGTT
TTTAAATCTTGAGAAGCTTTCTTGGTTTGAAGTGTTTTTTTTTTGTTGGTTGATTAAGT TSTAATTTGTARAATAATTTTCA
CACAAGAGACCAAGAAGGAACGCTTAAATCAATATCAATTGGTGTTGATTCCCAGCTTTTTCYAGTCGAACTTAGGTAACA
CGTCCATTGCGATGATGAATTCGTGACAAGGGGTCAACTATTTGAACACAACAAACARGTGCGRTITTCTTGTTAAGGCCCA
TCTAAAATTGACTACACACATTTACTTTTAGGCCCATTTTAAACTTGACTGTAGCCTGTAGGCANGTATTTGTTCGTGTTA
CTCCCAGCCTCAAACCCGCAAAATCCACGAATTCTTCTTACTTAGTCTAGACTCTGGTCTGATC

SEQ ID:114

>STAR A30

GATCTGGCTAATCCGTTTAGCACACAACCAGATGTAACATTGGTTGCARAGATTATTGAAGAGT CTCGATCTRATGTARCA
CACCTCTGCGCATTCAGGAGTGCTTACGTCAACACATTCCGGGAACGAARAACTGTTAGCGTATGTGTATTTTARAGTATT
ACCATATTTCTTTATATCTTCTAGCACCTCCTCACARATGTCACGTGCGTCCTCCGATTCCAAAGCATAATGGT NGCTTCC
GAAGAGCCGAAGGTAGACACCACCCATGTGAGCATTACCAGCACATATGTAAAGAATTGCGCATGCAAGGGTTGCARCGGC
GTTCCTTGGGGCGATTCGCTCTAAGTGTAGGATAGCTCCCTGGATGTCAGACTCATGTGTAACGAGACGCAGTCCTTSATG
GTAAATAGCCGTGGGGTTACCAGCTTGTAAGCACCGTTTGAAGAAGGGTCTATAGCGACCTTCGGAGTTGATGTCATTINGG
ATCGTGGCCTGCCGCGTAGAAGTCATCGGGATCGTCGCACATGCTGAAAATGTTTGCAT TTTTGAGGACATCCGGACAGTR
GACBATGTCTCTTCCACGAGGACCGGATTTCAACATAGGTCCGAGGTACCACCAACATTTGTCAGCCATTTTCTTGGCTAT
CTTCGCAAGCAAATCGTCAGGAATATTTGGGTTTGTCATATT TAGGAGTAAGGTGTTTCGAGAARATGAAATTTGAACACT
TARATAAGCATCATTGAAGATATGGTTGGGTAAGTTATGGTTGTATTTAT TGCARAGGTATTAAGTGATGATGTGTATTCA
TATTGTCAAATCARAGTAATAGTATTCCATATATAATTTGTTATCGT TGTTATGAGCAACCTCTTTTTATTAACAGCTTAA
AACTAGACGTGTACGTTTTACTGACGGTCTTAGTGTACGTCCACATTTACATTTCTACATTTACTCAACAAACAGTGTACG
TTGTAGTGTATGTTTTAGTGAACGTCCACATTTACATT TCTACATTTGCCCAACAAACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTCC
ACATTTACATTTCTACATTTGCCCAACAARCAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTAAGTGTACGTCCACATTTACATTTCTA
CATTTGCCCARCAAACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTTAGTGTACGTCCATATTTACATTTCTACATTTACTCARCAGA
CAGTGTACGCTGTAGTGTACTATTAGTGTACGTCCATTCATAAATATCACCATTTATGAGACAAACCARAGACCTCATACG
TTTGCATGTGTTATTTTTTAGTGTACGTTAGAGTTGATATCTCATGCTAGTGAACGTCCATATCTAGTTTTCCGAGACAAR
GARARAACCTCTAAGTATTAT TTGGTAGATGCACGTGTACGGAGTTGTGGACGCTTAGATTTTAATATCCAAATTTACATT
TACTGCAGTGTCTAAATATCATATGTGAATTTGGCTGAAARAATATTCAACTTGAGARACATAACACACCTTGCARATTTCT
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TANGCAATAATATAATTTCAACATAAACATAAACARACATAGTAGAAGGCTTATCATAATTTGARACATGACATAGCGGATA
ACANAAACAAACATATAAAGTAGAATGGAATAACTATAGCATTTGACTAACACGCCTGGCACACGACCAGAGGTAACAGCG
GTTGCNAACGTTTTGGARAGCTCCTGATACCATGTAACAATATAAGGCGCARGGAGGCATACTARTTCCATGGCTGGTAGG
ATAAGAMAACGTAGGACCATATGTATTGCTGTATGGAGGGTCARACT TCTTTATTTCCTCGATGAACTCATCACCCAAARC
TCGAGTGEQAACCGAGTCCAATGGATAATGECT TGCGGGTGAAGAGCTGTAGARACAAGCCGCCCATATAATCATACCCAGC
ACATATGAARACAATGGCGCATGCAAGTGTTGCATTTGCTCGTACTGGAGCATGACGCTGTAAGAGCCTGATGGCTCCATT
GATGTTTCGTNCATGCGTTAGAACACGAATACCTTCGTAATACACGGCCGTGGGATTATTAGCTGCARRACACCT TAAGAA
AAATGTTCGATGRCGGCCTTCATCAGCGGATC

SEQ ID:115

>STAR A3l
GATCAAAAGAATCGTACNIGAAATATTTAGTGGAACGCATATGTCAGAGTTACAGATATGGTTTAACTCTTTTTATCTCCT
TTPTTTAATGGTGTTTCTOR T TTTATCTCCTATAATCTTTTGGGAATTTTTTATTATTAAATATTAATTAAAARGATARAT
TCTTAGAGAAAATCCCAACTSACTTGTTAACTAGTGAGACATATCT TATTTATTCTCTGCTTATCTARAAAGAAAATGAAA
AAGAARAAAAARAGTATATATTAGAAGATTAATATAAGTTTAGGGGGARAATGATTATTATTACTATTTATARAATTAGTAT
ATTTCAAAATTGTACAATTAATTRCTAAGCCTTAAAATARAAATGTAAAAGAAGATTATCATCAAGAATAGTATACCATCT
TTGTTTCAAAAGAAAAGTTTACTAMAAGAAAAARCTTTTGTTTAATTTCTACTAAAGCTGARAGGAAARTGATTGTCAATT
TGTTATTATTATTATTTATATGATAGRTTTCTTAAGAAACGTATAGAGT TAGTTACAAATTCTAAATTAAARATTGTATGA
TAAGATTATCTTAAGARAGTTATACARYATATTCCTAATTCTAAAAGAARATGGTTATTTTTITGGAATAGATATACACAA
CAAAACAAATTTAGTATAAGAAGATATG N AGATTAACTAAATARACATCTCAGGCATGAAACTGGATTAGGTTAACCAGA
GGTCCAGAGACCTATATATCTCTAGGCATTRGGGTTTAACTACGGAGCAARGCCTCATARTCAAGTTTATATCTTGCGCAT
CTTTAGCAACCAATCAATTATCTAAGAAGCCATGACTAATACTAATGTTGCTGCTACAAAGCCTCTTTCTACTATGGTCGA
TGAATCTCCTAGCCTTCTCCGTGATTGGTGGTORGACTCTAGATCAATGATTTTTCTTACTTTTTTCCCATTACTATGTTA
TGTTACGTAACATAAGATGGATTAAACTGAATCTRATCCTCTTARATTATATTGGTTGCAGTATGAACAAGAACCTACAAT
ACAACTTTGCGATGAACTTCGTCATGATAATCATCAACATTGAAGCAATCTTGTCTAT CAGARACCACGARAATCACGTAA
GGAAAGATTATTCAACGATTTTGATAATTTCCGGTATRITCTTGCCTTTCGCCTATTAAGTTGCGTTTGTTGGGTTGGCGC
BATCAGGGATGTGACATTATGTGAACTCGCCTACATCTRCGGACGCATCAGTCACAACATAGGCTTTATTTTCTTCCTAGA
ACTCCTCTATTGTATTTCTCCCTACTTGGCTCTACTCG TCTACATGTAGGCCAATGGTATCTAACTTCCATGATTGG
ACTGTCTCTATGGGAAGGAATGCAAGCATTACGAACTGATART TAACCTCGTTTAATAGTAAAATCTAAACTTATTTAGCT
GCATATTTTGGTTTAARGGCAAT CGAGAATGTCTTAGCATCTAARGCTTACTTCGTGGGACGCATCTGTCACACGTTCGGCT

-TTTGTATTTTCGTCCACCTCCTCTATTCGGTTTCTCCTCACTTGRCTCTATACTTCGGTCTCCCTTGTTTGCTAGGTTTCG

TAGCCGTCATGATTGCACCAAGTTGTCCGTATCAATGGAAAGGCCRATGCAACAAAGTGCAAGAGTTACGAGACTGGTGGA
AGCATGTGAATCGACCACAATCCTCGGTTGTTATTGTTCAAGGATCTQCATTTCTAAGATGTGAATTTTAGGACTCTTTTA
TCCCTTTTGCCTTTTAAATTGGAATACCAACGTTTATTATGTGGGTTARTTATGTGTGTATATGATATACAAATCAAACAA
CATATATAAGGAGAAGAGATATTGAATGTTGATTCTTAATTTACAGGAASRTGARGCTCGGGTCTTTCCGGCAATGCCATC
AATATCCGAGGCGGTGCAGTTTCTTCGTCAGACGAGAAACCAGAGAGTCTARTATCCTAATTTTGAACAAATAGAGCATAA
AGGAACAAGTTATATAGCTTCACATAACCCGAAACATGTTTTAAGTTTCAATATCAAAGACAAGATC

SEQ ID:116

>STAR A32

GATCTAGACATATGTGTGAGACGTITCATTGTAGGTATCTGAATGTAAAGCTCARAGCY TTAACCTTTGAACCGATARACC
TCTAAAGCTCTCTCTTTTCCTTGGATGAGTCTCACAAGTTARGAACT TCAGTGARATAARCTGACTTTATTGAACCCAAAC
TTGGGTATCACTGTTTATCTTAGCATTACAGAGTTTTGTTTTTGT TATGTACATTGGATTINGAAGTCTACAATGTTTTTCC
AGGTTTATAAACCGGAAGAATATAGCCGGGTTCTAGCTATCTGTGGTCCTGGGAACAATGGTRGTGATGGTTTGGTGGCGG
CGAGGCATTTGCACCACTTTGGATATAAACCGTTTATTTGTTATCCCAAACGTACAGCCAAGCORCTTTATACTGGACTGG
TCACTCAGGTTTGTGTAACCAGTGCTTAATTTATGGGGGATCTTTGTTAGCTTTCTCCGTTTCTTXACTGCCTGCTGAATT
TGCCTGTTTTTGTAGTTGGATTCACTCTCAGTCCCTTTTGTTTCCGTTGAGGATCTGCCGGATGACKRIGTCARAGGACTTT
GATGTTATTGTAGATGCAATGT TTGGGTTTTCATTCCATGGTAACTATTTTTGTGCATGAATCGTTAGRATTCTTCARAGC
ATGARACAATTATAAGAAGTAAATTCATCAAACTTTTGAACAGCAAGTTTTGGAATCAAAGTCTCAGAGRTGCACCTTATT
CATTTGCATCATGTTTCAGTTGGCCITTGARAATCCATTTTTTGCACATGTAGGAGCTCCCAGGCCTCCTIN TGATGACCT
CATCCGGCGATTAGTATCGTTACAGAACTATGAGCAGACTCTTCAAAAACACCCAGTCATTGTCTCTGTGGAYATTCCCTC
TGGTTGGCACGTTGAAGAARGGAGACCATGAAGATGGAGGAATTAAGCCTGATATGTTGGTAAGTCTTAGCCGAARTGCTTG
TGTTTCTCTTTTTCTCTTGTACTCATTTGTTACTATCTGATATAATGAAAACTACTTTATAAATTGAACATATTTRCTCTT
TTTAGGTATCTTTGACTGCCCCAAAATTATGTGCAAAGAGATTCCGTGGCCCTCATCACTTTTTAGGTGGGAGATTRGTAC
CACCTTCTGTTGCAGARAAGTATAAGCTGGAGCTCCCTAGTTACCCAGGGACATCTATGTGTGTTAGAATTGGTAARAGCTC
CCRAAGTTGACATATCTGCTATGAGAGTGAACTATGTCTCTCCAGAATTGCTTGAGGAGCAGGTTGAAACTGATC

SEQ ID:117

>STAR A33

GATCCCGTTCATGTATTTTTGCCAGTTCGAGTTGGGGTTGGTTCTGTTTACTTTTTCTAGTCCATGTATTTTGCAGACCTA
TTAARACCATTCTGTTTTTTTTTTGGACCAACAAAACCCATCCGTTTTTAGATACGAAAATAAAATTTTATTAAAACCATT
ATTTTTCTTGGACCATCAARACCCATCCGTTTAAAGATACGARATGAAATTCGAT TGATAAATACAAAATAARGTTCACCA
AACTTAAATAARAAGGCATAGATGGGACCAATGAGAAAGAAATTTCTTTTCTCCTCAATTTCCCCAAAAATATATAAACCT
TAAGTTTACTTTTTTGTTGCAAGGAAAAACATTAATCTTTTTCAACTTTCTAAAAACAATCATTTCAAACGTTAAAGGAAC
CTCCTCCTTTCTTTACGCGTTTGCAATATAACCCAARGAAGACCGCTTGTTTGTACAACTTTCCAAARACCARACAGTAGTG
TAATAAACCTCTGACTTCTTTTTTCTTCTCTATTTTTGTGGGTGATAATCAATTCACTCGGTTTGAAATTTCGTCCACTTT
TCARAGATGAGTGAATGAAARAGCCACGAAACTTTCCATTTCTTCCTCTGTGTATAACTCTCACTGAGTACGACTTGCCAT
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TTTOTCATCCAAAAAARATGTTTATCCAAATACATATTTGTGAACTTTGCTTTITAAACCACTCAAGATTCTTCCCCATGGC
TTCTIQGTCTTCTTCTTCTCGGTCTCGCACCTGGAGATACCGCGTCTTCACGAACT TCCATGGACCTGACGTCCGTAAAAC
ATTCCTSAGCCATTTACGTAAACAGTTTAGCTACAACGGGATTTCGATGTTTAATGATC

SEQ ID:11

>STAR A34

GATCCATGCTTT{GAGT TTAAGTGATTTATTTAAGATCCTCTAAACTTTTTTTTCTTCACTTAGTGGTGGTTCCAGT CAAT
TTAGCAAGTAAGAXGTTGTATGTGTCAATGCTATAACTGTGAATTTTCAGCTATTGTAGTTTGATTTTTGTCTTTGTTAGC
TTCAGGTGTCTTG CTGAATCTGTGGCTATATTTGGTGCTCGGTGGTGAGCAGGAAGGGAGGGGGATATTGTCAGGGTT
TTAATGTACGTCAGATQAATAGAGCARCTAATGTTACTGGCAGTAGARGGAGGGGGTTTATTCTCAGCGTCCGCGTCTGGG
TATAGTAAGGGATTGACKRCTTCTTTTCTCTGGTGATARAGACGTAGATAGGCCCATGAGAGTTGTCCCGTGGAATCACTAC
CAGGTGGTTGACCAAGAGOCTGAGGCTGACCCTGTTCTTCAGCTGGAT TCTAT TAAGAACCGAGTTTCCCGCGGTTGCGCT
GCTTCCTTCAGTTGTTTTGGLGGCGCTTCCGCGGGACTTGAGACCCCTTCTCCTCTTAAAGT TGAACCTGTGCAGCAGCAG
CATCGTGAAATATCATCACCASAGTCTGTTGTTGTTGTTTCTGAAAAGGGTAAAGACCARATARGTGAAGCTGATAATGGC
AGCAGCAAAGAAGCTTTCAAACNCTCGTTGAGGAGTAGCTTGAAGAGGCCCTCTGTTGCGGAAT CACGCTCTCTAGAAGAT
ATAAAAGAATACGAGACGTTGAGTRTGGATGGTAGCGATCTCACTGGTGACATGGCAAGGCGGARAGTTCAGTGGCCTGAT
GCITGTGGTAGTGAACTCACTCAAGRIAGAGAATTTGAGCCGAGGTACGTGTGATATGTTTTCCTCTTATTGAGTTGCTTA
AATCCCAATACGAGTTAATTTAAGTAGRTC

SEQ ID:119
>STAR A35

GATCCATTTCATATACATATTACCRAATTTTGGST TTTATAGGTTTGTATCCAGAAGGCCTTTTCGTGGCTACGATTAAGGA
AAATACGAAAACARAAGTGAATTTTACTACTTTTQTAGCATGGTTTATTCTACTTTATATACCTAAGAAATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACTTCGTAGTRGGTACAAACTACAAAAGATTGTGTTGTTTTTACATGATACTTTAT
AATATCTATATTAATATATTTAGTCGTGTTTAAT GCACCAGTGGTCTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGGT
ACAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCTGGTGCATTGAGCTRTGATGATATAGGCTTCAGCATTGGTTGGGTCCATTGCATTCT
TCTGAACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCRICTTT TTTTTTCCTCGTCAATTAATTTTTTARAAGTTTTGTC
TGCCTARAARCTTTCTTCTTTTTGATTAATCATATTAAGCAYCTCGGCTATARARACCACGGTCTACTAACTTAACATGCA
TTGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGTTCGAGTTARAATGAGAARCTCACGATTGCATAACGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAARAGTAGCCACTCCAATACAAAATGGTCGATAATGGTGAGTGGGTGAGACAAACCCACCACCACCTCRA
GAAGATATATTTCTCTGGTTAAGAATTTGAATGGTTGACARAG. CGGTCACTCTATATACTTAGAAAATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATAACCACTGGATTRATGCOCAGTGAARATAATTGAGTAGCCAAAACATGAATA
TAACAATATCCCAATTTACATACAACAACACAARGGAGGTTTTACACORTTCTATAGTACARACTCATAACAACARAAAAT
CACACTTTTGTTTAACAGTTGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCTTGTCAGGGTTTTCACACATAACAATCACAGTARA
TCGTTTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTAACATCTCRGGCTTCCCGACCATCAGCTAAGAACCAGAT
GCGATC
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Fig. 6
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Vector for testing STAR activity
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FIG 10
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FIG 13
STAR element orientation

A. pSelect vector with cloned STAR element:

..; lexA STAR—p| [ ZeoR ——Pp |

B. pSDH vector, STARSs in native orientation:

[STAR=y'] [Reporier —P | [€wvis]

C. pSDH vector, STARs in opposite orientation:
< uvis| [Reporter ——Pp | [STAR P> ]
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FIG 15
STAR copy number dependency
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FIG 20
Vector for SINC element screening
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FIG 21
Vector for SINC element testing
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FIG 22
STAR18 sequence and function is conserved
between mouse and human

HOESDS 63Kb, 42LPP  1p0kp A HOXD4
\\\SauIHA \\\\SaulllA Surviva] on

Human === "“Jb_ﬂ ~) Zeocin

o +

° ++

c : ook

73% 72%

Mouse: TR DO o ]

‘ +

c e
f " 4+

SUBSTITUTE SHEET (RULE 286)




WO 03/004704

23/62

FIG 23
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Fig. 26

8EQ ID:1

>STARL .
ATGCEGTGEGEECGCECCAGAGACTCGTGGGAT CCTTEECTTGGATGTTTGGAT CTTTCTGAGTTGCCTGTGCCGCGARAG
ACAGGTACATTTCTGATTAGGCCTGTGAAGCCTCCTGEAGGACCATCTCAT TARGACGATGGTATTCEAGGEAGAGTCACA
GAARGRACTGTGECCCCTCCCTCACTGCARAACGGAAGTGATTITATTTTAATGGGAGT TGGAATATGTGAGGGCTGCAGG
AACCAGTCTCCCTCCTTCTTGGTTGGAARAGCTGGEGCTGGCCTCAGAGACAGETTTTTTGECCCCGCTGGECTGGECAGT
CTAGTCGACCCTTTGTAGACTGTGCACACCCCTAGAARGAGCAACTACCCCTATACACCAGGCTGGCTCAAGTGAAAGGGGC
TCTGGGCTCCAGTCTGGAAAATCTGGTGTCCTGGGGACCTCTEETCTTGCTTCTCTCCTCCCCTGCACTGGCTCTGGETGC
TTATCTCTGCAGAAGCTTCTCGCTAGCARACCCACATTCAGCGCCCTCTAGCTGAACACAGCACRAAAAGCCCTAGAGATC
AARRGCATTAGTATCGECCAGTTGAGCGEGAGETCAATATTTAACGCTTT TGTTCATCAATAACTCGTTGGCTTTGACCTGT
CTGARCAAGTCGAGCAATAAGGTGAAATGCAGGTCACAGCGTCTARCAAATATGARARTGTGTATATTCACCCCGGTCTCC
AGCCGGCGCGCCAGGCTCCC

SEQ ID:2

>STAR2
GGGTGCTTCCTGAATTCTTCCCTGAGAAGGATGGTGGCCGETAACGTCCETGTAGGTGEGGTGCGGCTCCCCAGGCCCCGEE
CCCGTGETGGTGGCCECTGCCCAGCEGCCCGGCACCCCCATAGTCCATGGCGCCCECAGGCAGCGTGGRGGAGETGAGTTAG
ACCAAAGAGGGCTGGCCCGGAGTTGCTCATGEGCTCCACATAGCTGCCCCCCACGAAGACGEGGCTITCCCTGTATGTGTGG
GGTCCCATAGCTGCCGTTGCCCTGCAGGCCATGAGCGTGCGEETCATAGTCGEGGETECCCCCTGCECCCGCCCCTGCCGE
CGTGTAGCGCTTCTETGEEEETCGCEEEEETGCECACCTCGECAGGCACCCAGEEGTAGGAGGCGEGEEECAGCCCETAGET
ACCCTGGEGGGGCTTGCAGAAGGECEGGECCCACTGGGECTCATACGGGACGCTGTTGACCAGCGAATGCATAGAGTTCAG
ATAGCCACCGCGCTCCEGEGGGCACGGEGCTECGACTTEGAGACTGGCCCCCCGATGACGTTAGCATGCCCTIGCCCTTCTG
ATCCTTTTTGTACTTCATGCGGCGATTCTGGAACCAGATCTTGATCTGGCGCTCAGTGAGGTTCAGCAGATTGGCCATCTC
CACCCGGCGCGECCGECACAGGTAGCGETTGAAGTGGARCTCTITCTCCAGCTCCACCAGCTGCGCGCTCGTGTAGGCCGT
GCGCGCGCGCTTEGGACGAAGCCTGCCCCEGCGEGCTCTTGTCGCCAGCGCAGCTTTCGCCTGCGAGGACAGAGAGAGGAAG
AGCGGCGTCAGGGGCTGCCGCGGCCCCGCCCAGCCCCTGACCCAGCCCGGCCCCTCCTTCCACCAGGCCCCAA

SEQ ID:3

>STAR3
ATCTCGAGTACTGAAATAGGAGTAAATCTGAAGAGCAAATAAGATGAGCCAGAARACCATGARAAGAACAGGGACTACCAG
TTGATTCCACAAGGACATTCCCRAGGTGAGAAGGCCATATACCTCCACTACCTGAACCAATTCTCTGTATGCAGATTTAGC
AAGGTTATAAGGTAGCAAAAGATTAGACCCAAGAAAATAGAGARCTTCCAATCCAGTAAAAATCATAGCAAATTTATTGAT
GATAACAATTGTCTCCAAAGGAACAAGGCAGAGTCGTGCTAGCAGAGGAAGCACGTCAGCTGAAAACAGCCAAATCTGCTT
TGTTTTCATGACACAGGAGCATARAGTACACACCACCAACTGACCTATTAAGGCTGTGGTAAACCGATTCATAGAGAGAGG
TTCTARATACATTGGTCCCTCACAGGCARACTGCAGTTCGCTCCGAACGTAGTCCCTGEGARAT TTGATGTCCAGTATAGRA
AAGCAGAGCAGTCAAAAAATATAGATARAGCTGAACCAGATGTTGCCTGGGCAATGTTAGCAGCACCACACTTAAGATATA
ACC'I‘CAGGCT_G’l‘GGACTCCCTCCCTGGGGAGCGGTGCTGCCGGCGGCGGGCGGGCTCCGCAACTCCCCGGCTCTC‘I‘CGCCC
GCCCTCCCGTTCTCCTCGEECEGCEGCEEEEECCEGEGACTGCGCCGCTCACAGCGGCGGCTCTTCTGCGCCCGGCCTCGGA
GGCAGTGGCEGTEGCEECCATGGCCTCCTGCGTTCGCCGATGTCAGCATTTCGAACTGAGGGTCATCTCCTTGGGACTGGT
TAGACAGTGGGTGCAGCCCACGEAGEGCEAGTTGAAGCAGGETGGGETGTCACCTCCCCCAGGAAGTCCAGTGGGTCAGGE
ARCTCCCTCCCCTAGCCAAGGGAGGCCGTGAGGGACTGTGCCCGGTGAGAGACTGTGCCCTGAGGARAGGTGCACTCTGGC
CCAGATACTACACTTITICCCACGGTCTTCARAACCCGCAGACCAGGAGATTCCCTCGGGTTCCTACACCACCAGGACCCTG
GGTTTCAACCACRAAAACCGGGCCATTTGGGCAGACACCCAGCTAGCTGCAAGAGTTGTTTTTTTTTITTATACTCCTGTGGC
ACCTGGAACGCCAGCGAGAGAGCACCTTTCACTCCCCTGGAAAGCGCGCTGAAGGCAGGGACCTTTAGCTGCGGGCTAGGG
GGTTTGGEETTGAGTCGEEECAGGGEAGAGGEARAAGGCCTCGTCATTGGCGTCGTCTGCAGCCAATARGGCTACGCTCCTC
TGCTGCGAGTAGACCCAATCCTTTCCTAGAGGTGGAGECEGCEECTAGGTGGAAGTAGAGCGTGEGCCGCGGTATCTAGGAGAG
AGAAAAAGGGCTGGACCAATAGGTGCCCGGAAGAGECGGACCCAGCGGTCTGTTGATTGGTATTGGCAGTGGACCCTCCCC
CGGGGTGGTGCCGGAGCGGGGGATGATGGETCGAGGGETGTGT TTATGTGGAAGCGAGATGACCGGCAGGAACCTGCCCCA
ATGGGCTGCAGAGTGGTTAGTGAGTGCGTGACAGACAGACCCGTAGGCCARCGGGTGGCCTTARAGTGTCTTTGGTCTCCTC
CAATGGAGCAGCGGCEGEGCEGGACCGCGACTCGGGTTTAATGAGACTCCAT TGGECCTGTAAT CAGTGTCATGTCGGATTC
ATGTCAACGACAACARCAGGGGGACACAAAATGGCGGCGGCTTAGTCCTACCCCTGGCEGCGGCGGCAGCGGTGGCGGAGE
CGACGGCACTCCTCCAGGCGGCAGCCGCAGTTTCTCAGGCAGCGECAGCGCCCCCEECAGGCGCEETGGCGGTEGCGCGCA
GCCAGGTCTGTCACCCACCCCGCGCGTTCCCABGGGGAGGAGACTGGGCEGGAGCGEGGGAACAGACGGGEGEEGATTCAGS
GGCTTGCGACGCCCCTCCCACAGGCCTCTGCGCGAGEGTCACCGCGEGEGCCGCTCEEEET CAGECTGCCCCTGAGCGTGAC
GGTAGGGGGCGEGGEAAAGGGGAGGAGGGACAGGCCCCGCCCCTCEECAGGGCCTCTAGGECAAGGEGGCGGEGCTCGAGE
AGCGGAGGGEEEGCEEEGECEGE

SEQ ID:4

>STAR4
GATCTGAGTCATGTTTTAAGGGGAGGATTCTTTTGGCTGCTGAGT TGAGAT TAGGT TGAGGGTAGTGAAGGTAARAGGCAGT
GAGACCACGTAGGGETCATTGCAGTAATCCAGGCTGGAGATGATGETGEGTTCAGT TGEGARTAGCAGTGCATGTGCTGTAAC

.ABCCTCAGCTGGGAAGCAGTATATGTGECETTATGACCT CAGCTGGAACAGCARTGCATGTGGTEETGTARTGACCCCAGE

TGGGTAGGGTGCATGTGETGTAACGACCTCAGCTGGETAGCAGTCTETGTGATGTAACAACCTCAGCTGGGTAGCAGTGTA
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CTTGATAARATGTTGGCATACTCTAGATTTGTTATGAGGGTAGTGCCATTAAATTTCTCCACAAATTGGTTGTCACGTATG
AGTGARARGAGGAAGTGATGGAAGACTTCAGTGCT TT TGGCCTGAATARATAGAAGACGTCATTTCCAGT TAATGGAGACA
GGGAAGACTARAGGTAGGGTGGGAT TCAGTAGAGCAGGTGTTCAGT T TTGAATATGATGAACT CTGAGAGAGGARAAACTT
TTTCTACCTCTTAGT TTTTGTGACTGGACT TAAGAATTAAAGTGACATAAGACAGAGTAACAAGACAAARATATGCGAGET
TATTTAATATTITTACTTGCAGAGGGGAATCT TCARARGAAARATGAAGACCCAAAGAAGCCATTAGGGTCAARAGCTCAT
ATGCCTTTTTAAGTAGARRATGATARATTTTAACAATGTGAGAAGACARAGGTGTTTGAGCTGAGGGCAATARATTGTGGG
ACAGTGATTARGAAATATATGGCGGARATGAAARTGATAAGTTAT TTTAGTAGAT TTATTCTTCATATCTATTTTGGCTTCA
ACTTCCAGTCTCTAGTGATAAGAATGTTCTTCTCTTCCTGGTACAGAGAGAGCACCTTTCTCATGGGAAATTTTATGACCT
TGCTGTAAGTAGARAGGGGAAGATCGATCTCCTGTTTCCCAGCATCAGGATGCAAACATTTCCCTCCATTCCAGTTCTCRA
CCCCATGGCTGEGCCTCATGECATTCCAGCATCGCTATGAGTGCACCTTTCCTGCAGGCTGCCTCGGGTAGCTGGTGCACT
GCTAGGTCAGTCTATGTGACCAGGAGCTGEECCTCTGGGCARTGCCAGT TGGCAGCCCCCATCCCTCCACTGCTGGGGGCT
TCCTATCCAGAAGGGCTTGGTGTGCAGRACGATGGTGCACCATCATCATTCCCCACTTGCCATCTTTCAGGGGACAGCCAG
CTGCTTTGGGCECGGCARAAAACACCCAACTCACTCCTCTTCAGGGGCCTCTGGTCTGATGCCACCACAGGACATCCTTGA
GTGCTGGEGCAGTCTGAGGACAGGGAAGEAGTGATGACCACAAAACAGGAATGGCAGCAGCAGTGACAGGAGGAAGTCARAG
GCITGTGTGTCCIGGCCCTGCTGAGGGCTGGCGAGGGCCCTGGGATGGCGCTCAGTGCCTGETCGGCTGCAAGAGGCCAGC

CCTCTGCCCATGAGGGGAGCTGGCAGTGACCAAGCTGCACTGCCCTGGTGGTGCATTTCCTGCCCCACTCTTTCCTTCTAA
GATCC

SEQ 1ID:S

>STARS
AGCAGAGATCTTATTTCCCGTATTCCCTTGTGGCACAGCACCTCCCACGCCAAAGCARACCARAGCAAAGGAGCCCTTGAT
GAGGAGGGGCCTTCCCCCAACCTGGTCICCCACAGGTCCTACATACGTACCCACCCCAGACACACAGAGCTGCTTCCTGCT
CTCACACCAGACTGAGCTGTGCCCAGACATTTCCCCTAGCACTAACCAACTCTTTCAAAAATACATTTTTCTCTAAAAAGA
ACAAGTTTAAACAARGTTGACTCATTTTAAGARCTGT TTAGAAGATAACCTTGTGTTTATTAATTATGTATTTGCAGAAAT
TGGAGGCAGRAGGTTACCARCATTGCCTGGT GTCCAGCCAGGAGETAGAGCGTGGTGGCATCCAGARCCTTCCTCCAACTC
CTGCCTGGCGTGGITTTTATTCATCTTTGTAT TCCCAAGAAACTTCTCAGTGTCTCAGGAGTGTTAGGCACTCAGTACGTG
TTTGGTAGITACATGAATGAATGCATAATGACTAAGTGAGTTAATGGATGAAGCTAATTGTCTCTCCCTTTITGCTTTTCCA
GAGCTTTCCAAGGTGRAAGTGT TGGACACTCTTTCTTCATCTCAGATTTAATCAACTAAGAATGCTGCAAATTGAACACCA
GTCCACARAACTCAGGAATACATGARAAGCAT TGTGCCTTATTTTTARCTAACTCARATTCTATGTCAGTCTCCCTTTTAT
GCTGGATGTTGGCGCTAAATCTCAGTGGGTTCCTCATTCTGCCAGACCTGTGTCCAGTTTGGGGGCT TCACATAGAGCCAC
CCCATCACAGGAGAGGGAAGGGTCTTGCTCTTGGTTGCCATCACTCCACCCTCTTGTCTTCCGAGCTTTGATGTTCACTTT
CCTTTTCACCACTCGGAAGCTTCCTGCCATGATACATTGAGACCTCAATGTTAATGCCAATTGGGGTTTGGGGTTCTCATA
AACTCAGAAGTCCAGGAAAATCGCCTGCTGCCTCCCACAACACTCTGAGGGCATTCTGGAATCCTACCACTTACCTGGAGC
CTGCTGGCCTCAACTGTTTTGAAGTCTGTGTCTGGGCCATGCAGGTARATGGGACGGATGT TCTGTGGCCATAAAAATACCC
GAAGTCCCACCTAAAGTTGATGCAGGGTCTTCTGCATTTCATTGCAARATTGTTCTATCATTTCTATAGITTTCAGCCTAC
AGTCAGGGGCCAGGACTTTGCACCCT TGGTAAACCTCAATCTCTTCTCCTTCCTGGCTTCTACTCCTTTCTCCCTCAATCC
CARATCAAGGCCCTTGATTGTCTGGAGGTAGGAAAGCCTGGTTCTGGCTCATGATATAGTCTACATCATAGCCTTTGTCAT
CTCATGGATTCACTCAACAACCGTGTGTGGATGGEGCCACCCAATATGTGCCAGGAGTTGAGGACACGCAGGGTTATGATG
ATGAAATAGATAAGGGGCCCACACTCACGGACCCTGCAGGACAGTGGAGCTGTGGACCCAGCATGCGAGTAAAGACCCAGT
GAGCTCACCAGACAGATCATTTAAATCAGGTG

SEQ ID:6

>STAR6
TGACCCACCACAGACATCCCCTCTGGCCTCCTGAGTGGTTTCTTCAGCACAGCTTCCAGAGCCAAATTAARCGTTCACTCT
ATGTCTATAGACARAAAGGGTTTTGACTAAACTCTGTGTTTTAGAGAGGGAGT TAAATGCTGTTAACTTTTTAGGGGTGGG
CGAGAGGGATGACAPATAACARCTTGTCTGAATGTTTTACATTTCTCCCCACTGCCTCARGAAGGTTCACAACGAGGTCAT
CCATGATAAGGAGTAAGACCTCCCAGCCGGACTGTCCCTCGGCCCCCAGAGGACACTCCACAGAGATATGCTAACTGGACT
TGGAGACTGGCTCACACTCCAGAGAAAAGCATGGAGCACGAGCGCACAGAGCAGGGCCAAGGTCCCAGGGACAGAATGTCT
AGGAGGGAGATTGGGGTCAGGCTAATCTGATGCAATTACTGTGGCAGCTCARCATTCAAGGGAGGGGGAAGAAAGAAACAG
TCCCTGTCRAAGTAAGTTGTGCAGCAGAGATGGTAAGCTCCAAAATTTGARACTTTGGCTGCTGGAAAGTTTTAGGGGGCAG
AGATARGAAGACATAAGAGACTTTGAGGGTTTACTACACACTAGACGCTCTATGCATTTATTTATTTATTATCTCTTATTT
ATTACTTTGTATARCTCTTATRATAATCTTATGAAARCGGARACCCTCATATACCCATTTTACAGATGAGAAARGTGACAA
TTTTGAGAGCATAGCTAAGAATAGCTAGTAAGTARAGGAGCTGGGACCTAAACCARACCCTATCTCACCAGAGTACACACT
CTTTTTTTTTTTCCAGTGTAATTTTTTTTAATTTTTAT TTTACTTTAAGT TCTGGGATACATGTGCAGAAGGTATGGTTTG
TTACATAGGTATATGTGTGCCATAGTGGATTGCTGCACCTATCAACCCGTCATCTAGGTTTAAGCCCCACATGCATTAGCT
ATTTGTCCTGATGCTCTCCCTCCCCTCCCCACACCAGACAGGCCTTGGTGTGTGATGTTCCCCTCCCTGTGTCCATGTGIT
CTCACTGTTCAGCTCCCACTTATGAGTGAGAACGTGTGGTATTTGGTTTTCTGTTCCTGTGTTAGTTTGCTGAGGATGATGS
GCTTCCAGCTTCATCCATGTCCCTGCARAGGACACGATC

SEQ ID:7

>STAR7
ATCATGCCAGCTTAGGCGACAGAGTGAGACTGGACATAATARCAATAATAATAAARATARATARATARRACAATTATCTGR
GAGGARAAATTTGATTCATAATAAAGAGAATAAAGGTTTTIGCCGTGTTTGTTITGTT TTCACCTAAGAACAGCTGTTCCC
CTCATTGGGTTAGITTTATTTGCAAGCAGAAAT CATCTCCGCATGATTTCCAGGGTGATGGRAAACTGAATATGAATCCAC
CTTCTGCCATCTATTCACTTGTCACATITAATARGACACTCATGCCTATTTTAGCATGTTTTCTTCCCTACCRAATGAGTT
AGTAACATCAAGAGATTARAATAACACAAATARGAACATTGAAGGTAT TCARATGTTACATACAAATATTARRCACARTAT
TATTATAATTATTCCTGGRAATGACATTGCCTCTACTCTCARGGTARAGGTCATTTTTCTTGATTTARACTTTTTTCTCAR
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GTTTGAAATCTCTAAGTTTCAACCCGTAATCTATTTGCARGTTTGTGCAAATTTTAGGGAT TGAATCCATAGTAATTAGTG
ATTTATTGTCGTGTAGGGAGACAAGTCARAAGARTCAGGACTGCTAGGTAGATGACTAAGGAAAGGATGGTTCACCAGGTG
ACATAAAGCACTCAGAAGARRAAGGTCAGGAAACGGAGGACAGAARAAAACCTARGTTCTGCTGCCTGATGCTGAATTTGT
CATCACARAAATCTGCCATTGTGGAAGCTTTAGCTAT TGAGGAGAT TGCTCAAGTGTAGAACTGAGAACAATAGGCAGTGAAC
CCGAGAGARCATCAAGAGACTGAGAGAAAATGAACCAGACTTCCAGGTGCTCCATGTTCCAACCAACATTTTGTATTGTCA
GAAGGAATTGAGAGGCAAAAGGAAACCCAATAAAARATAARACAGERARGGGCATACATGATTACCACCCCTTTTCTCACC
AGCTGCTCATGGACCAGCTTTCTCCTAGTGCTATTTTCTTGGTCACTGCATCACTCTGCTAACATAGTTTCCCCACTAGCT
CTGAGGCTGTCCCAGAGGGGARGCCAGCTGTCATCTCCTTCTTCCACACTCTGTTGGAGGAACCTGTCATTAGCAGCTCCC
TACTAAARCGCATTTATGACAAACAGGCAGGAGATAATTAACTAGAARGTGAACARACTCAAACTTCAGAGCCTCTCATTTG
TATGAATGCCCTTGTAAGGTCTTGGGCCTATTTTAATATTTATAAATGTGTTATTTPCTTCTAAAGAAAACCACCAAATTG
TATARGCTACAGARTCTGCAARRARCTGAGGTCCATCCATGCACTCAGGATACATTCATAGCATCTCTGAGCTGGARAATATC
TTARAGGTCATATATGTCCTCCAACACTGCAAGRATCTCTCTGGCAGCATTCTTTTAARATCATCATCTAARAGAGGGARA
TCCCCAGCTGTGTTTGGAT TTTGCTCTGTCACTTGTCCAGTTTCCCCATCCATARAAGGGCAACAATATGAATTTCCTGAT
AAGGTAGTTGTTAATATAAATACARAGTGCGTAGCCACTTCCCTARGAAARATATGGGGTTTCTGCTTCACAGTCTAGGGA
GAGGAAAARAARGGGGGGTCAGAAGTGATTAT TATTATCATTCTATATTGGAATGTTTTCAGACATARAAAGCTCACCACG
TCTTAGGCCAGACAGATGCATTATGAAAGTTAAGCTAAGTCTTCCTCATCATGAGCTGCACCTATATCCCCATTACTTCTT
CTAGAACTGCATAATTTATTTATTCTTTCTTCAARAGT TTGAGAGAGCCATTCTTGTCCTCTAAGATTTTTTTTTTITTTIT
TTGGAGACAGAGTCTCCGTCTGTTGCCCAGECTGGAGTGCAATGECACTATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGA
TTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGACTAGCTGGGATTACAAGCACGCACCACCACAACCAGCTAATTTTTCGTAT
TTTTTAGTAGAGACGAGGTTTTACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACT CCTGACCTCGGGTGATCCACCCACCT

SEQ ID:8

>STARB
GAGATCACCTCGAAGAGAGTCTAACGTCCGTAGGARCGCTCTCGGGTTCACAAGGATTGACCGAACCCCAGGATACGTCGC
TCTCCATCTGAGGCTTGCTCCARATGGCCCTCCACTATTCCAGGCACGTGGGTGTCTCCCCTARCTCTCCCTGCTCTCCTG
AGCCCATGCTGCCTATCACCCATCGGTGCAGGTCCTTTCTGRAGAGCT CGGGTGGATTCTCTCCATCCCACTTCCTTTCCC
AAGAAAGARGCCACCGTTCCAAGACACCCAATGGGACATTCCCCTTCCACCTCCTTCTCCARAGTTGCCCAGGTGTTCATC
ACAGGTTAGGGAGAGAAGCCCCCAGGTTTCAGT TACAAGGCATAGGACGCTGGCATGAACACACACACACACACRCACALCA
CACACACACACACACACACGACTCGAAGAGGTAGCCACAAGGGTCATTARACACT TGACGACTGTTTTCCAAAARCGTGGA
TGCAGITCATCCACGCCAAAGCCAAGGGTGCARAGCARACACGGAATGGTCGAGAGATTCCAGAGGCTCACCAAACCCTCT
CAGGAATATTTTCCTGACCCTGGGGGCAGAGGTTGGARACATTGAGGACATTTCTTGGGACACACGGAGAAGCTGACCGAC
CAGGCATTTTCCTTTCCACTGCAAATGACCTATGGCGGEGGGCATTTCACTTTCCCCTGCAAATCACCTATGGCGAGGTACC
TCCCCAAGCCCCCACCCCCACT TCCGCGARTCGGCATGGCTCEGCCTCTATCCGGETGTCACTCCAGGTAGECTTCTCAAC
GCTCTCGECTCAAAGARGGACAATCACAGGTCCAAGCCCAAAGCCCACACCTCTTCCTTTTGTTATACCCACAGAAGT TAG
AGAAAACGCCACACTTTGAGACAAATTAAGAGTCCTTTATTTAAGCCGCCGGCCARAGAGATGGCTAACGCTCARRATTCT
CTGGGCCCCGAGGAAGEGGCTTGACTAACTTCTATACCTTGGTTTAGGAAGGGGAGGGGAACTCAAATGCGGTAATTCTAC
AGAAGTAAAAACATGCAGGAATCANAAGAAGCAAATGGTTATAGAGAGATAAACAGT TTTAARAGGCARATGGTTACAARA
GGCAACGGTACCAGGTECGGGGCTCTARATCCTTCATGACACTTAGATATAGGTGCTATGCTGGACACGARACTCARGGCTT
TATGTTGTTATCTCTTCGAGAAAAATCCTGEGAACT TCATGCACT GT T TGTGCCAGTATCTTATCAGTTGATTGGGCTCCC
TTGARATGCTGAGTATCTGCTTACACAGGTCAACTCCTTGCGGAAGGGGGTTGGGTAAGGAGCCCTTCGTGTCTCGTAAAT
TAAGGGGTCGATTGGAGTTTGT CCAGCATTCCCAGCTACAGAGAGCCTTATT TACATGAGARGCAAGGCTAGGTGATTAAR
GAGACCAACAGGGRAGATTCAAAGTAGCGACTTAGAGTARAARCAAGGTTAGGCATTTCACTTTICCCAGAGAACGCGCARA
CATTCAATGGGAGAGAGGTCCCGAGTCGTCAAAGTCCCAGATGTGGCGAGCCCCCGGGAGGARAPACCGTGTCTTCCTTAG
GATGCCCGGAACAAGAGCTAGECTTCCGGAGCTAGGCAGCCATCTATGT CCGTGAGCCGGCCEEAGEGGAGACCGCCGGGAG
GCGAAGTGGGGECGGGGECCATCCTTCTTTCTGCTCTGCTGCTGCCGGGGAGCTCCTGECTGGCGTCCAAGCGGCAGEAGGCC
GCCGTCCTGCAGGGCGCCGTAGAGTTTGCCGTGCAGAGT

SEQ ID:9

>STARS
ATGAGCCCCCARARATGATCCTCTGGCTTATGACAACCTGATGCAGCCCAGGAAATGCCTGCARCATGCCCACTAGCAGCT
GGGAACCCCTCTGTGAGGAAGAGAACGTTTTACAT TARGARACCCTTTGT TTTGCAGCAGAGACTAT TCAGGTCACACATG
TGTGGCCTCTCAGTTCTTTGAGCCATTTGAAGT TCTCTATCCTTGCTGGGAGGCTGAGCTCTCCATGGAAACCTGGTCCGA
TAGTGAGAGGAGCAGACCCTCTGGARACACCTTTTTACACCTGACCAAAGCAGCCAGTCATGGGCCAGTGATGCAACAAGE
TCAACCGGTGCATTCTGGCCCCTCAGAARAGCAGCCCCCGGGARGGTCAGGAGGAGGCTGCTGACTCCCTCTTCCCCTGCA
GCCGCCCCARGCACACCCAGGAGCCCTGCARGTTTGGGTTCACCAGGTGCCAGCAGETCCCACGATGCTGCATTITCTITACG
AGCTCCTGGAGGATGCAGATGGT CCTGGTCAGAGGCTGCATTCTGAGTATCAGGAGCCATGGGECAACGTTTCTGCGATTG
AGGARGGGGCATTTCTGGGGTGGGCAGARCARAGGTCT TTGGCTGAGCTGGAGCATCCGCCTCCATCAGTGTTTTCCGGCA
ACTGTACTATCCATCGTCTTCCCTTCCCACAGCTGACCATGGCTTTGGARAATGCTCTGARACTTTCTT TTCAGAAGAGTT
GACTCCCAACTCCACACTTAGGGGAAGTCAAGCCTACTTCTCAGAATTCAGAGAAGGCATAAAARAGAATTCATTTCTAAA
GGCCCTTTAGRAGTAACTTCAGGTCTGACAGCGGCCAGCTARTTTCTGGTCGCCTTCCAGGAATCTTCTGACTGCARAARA
AAAGCATTTACCACCTGAACACRRAACCCAGTTACAGATAGAAAAACATAGTCATTTAAATAGRAATATAAGCATCTGGCCTC
TGCCCATCATAATGGAGTARCACAAAAATCTATTT TCAARAGGAAACTARATATTATTGACCAARAACATGRATGGGGAGAC
CTCAGGGTGATACAGCTCTTGCCTGGATGGAATTTGTAATCAAGAGGATGAGACACGATTGTAACTTGTGCCAATGTGARR
GGGTTTGCTCAGGTATCATTCATTTTGCTTAAATGCATGGETAATTTCCARAGT TCTTTGGAGCTGAATTTCACAATTTAG
TGCAGETCCTGGTGAGCCCACCTTGACT TATCTCACAGTACRATGCAGTGGCGTGGCTACRATGCTGGGCAAGAGARGCCA
ATGTCARCRAGCCCAGGAGTGGCTGGETCCTTACCAGGCTCCCAGGCATGCTTCATGGTEEEGCCCTGGGCTGGEAGGAACAG
CACCTTTGCCTGGTCCATGRAGTATCTGGGTCAAACTCTCCTGTGGACACAGRAGGCCATGGCGACAGGCATTCCCAGCGARA
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AGAARAGGGCAGCAGCTGAAATCGTCAGETGGAGAAGGCAGTCATCCTTGCTCAGTCAACTCTAATCCGGCTGCCTCCTCC
TCAGCTTCAGEGTGARCCTCTCCTRAGCTGTGTCT T TGGTATCTGATGGGCAT TAGETGCTGGTGARRAAGCTGGAGEGTC
CTTTGGGATATTACAGRAGCCCAATCTAGCCTTGTATTCAATATCTACGCACTCTCACCCCTGRAGTTCTACGTTTCCAGA
TTTCIGARARCATGGGAAAGCATGTGTGTGATGTCTGAGGTCCCCCTCAGCCTCTGGTGTAGGGTTAGGAGEGCTCTARAG
GGTGGCAGCTCCAGTGTCCCAGTGGGGCCTGAAGT TGGTCCCTTCCCTTCCCAGCTCCCATCCATGGTTTAGCCCAATCCC
TTCCGTACCTAAGAGTACTGCACATGGATGCTCCACGCAGAGCCTCTGCTCCACTCCCAGGARGTG

SEQ ID:10
>STAR1Q

AGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGARACCCTGTCCCTACAAARAATACARARATTAGCCGGGCETEGT
GGGGGECGCCTATAATCCCAGCTACTCAGGATGCTGAGACAGGAGAAT TGT TTGAACCCGGGAGGTGGAGCGTTGCAGTGAA
CTGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGTGACAGAGAGAGACTCCGTCTCAACARACAGACRAACARACARACARACARC
ARCARAMATGTTTACTGACAGCTTTATTGAGATAAAATTCACATGCCATAAAGGTCACCTTCTACAGTATACAATTCAGTG
GATTTAGTATGTTCACAAAGTTGTACGTTGTTCACCAT CTACTCCAGAACATTTACATCACCCCTARAAGAAGCTCTTTAG
CAGTCACTTCTCATTCTCCCCAGCCCCTGCCAACCACGAATCTACTNTCTGTCTCTATTCTGAATATTTCATATAARGGAG
TCCTATCATATGEGCCTTTTACGTCTACCTICTTTCACTTAGCATCATGTTTTTAAGATTCATCCACAGTGTAGCACGTGT
CAGTTAATTCATTTCATCTTATGGCTGGATAATGCTCTAT TGTATGCATATCCCTCACTTTGCTTATCCATTCATCAACTG
ATTGRCATTTGGGTTATTTCTACTTTTTGACTATTATGAGTAATGCTGCTATGAACATTCCTGTACCAATCGTTACGTGGA
CATATGCTTTCAARTTCTCCTGAGTATGTAACTAGGGTTGGAGTTGCTGGGTCATATGTTAACTCAGTGTTTCATTTTTTITG
AAGAACTACCAAATGGTTTTCCAAAGTGGATGCAACACTTTACATTCCCACCAGCAAGATATGAAGGTTCCAATGTCTCTA
CATTTTTGCCAACACTTGTGATTTTCTT TTATTTATTTATTTATTTAT T TAT T TTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTCACCC
AGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATTTCAGCTCACTGCAATCTCCACCTCTCGGGCTCAAGCGATACTCCTGCCTCAACCTCC

CGAGTAACTGGGATTACAGGCGCCCACCACCACACCARAGCTAATTT TTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCATCATGT
CGGCCAGGNTGTACTCGAACTCTGACCTCAAGT

SEQ ID:11
>STAR11

GATTCTGGGTCCGTTTGATGATCTGAGAGTCCCTTGAATARAAAGAAT TCTAGAAAAGCTGTGAAACTTCACCTTTCCCCT
ATTCTTAACCTTACTTGCCTTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGGATGACTTAAGGCCAGGAGTTTGAGAATGTAGTGAGCTATG
ACCACACCGGTTACACTCAAGCCTGGGCGAGACCACAACAAAAACCTTACCTGCCAACTGCTCCATGCTGGAAATTTATTT
CGTTTCTTGGATTGTGGAAAGAACTGGCTTACTGAAAACCACACTTCTCTAAAACCCTTCTTCCAGTTAGGTGTTAAGATT
TTAACBGCCTTTCCTATCTGAATANAAACTGCACACAAAGTAAACTTAAGAGATGTCAACARCTCATCTGTTTGTTACARG
ATGAGTCTCCATGCTTCATCGCCTGTGEEGAATCCTCATCAGCGTCTAGTGGCAAAGACTCCTGTGTGCTCACCGAAACGC
TCCCCTTCCTCCAGGGCACACAGTCACATGGATTTCCCATGCACCCTGGCAGCTCAGCAGGAGTCCATGACTTARGAAGGC
CAATGGACTGTCGGTGAAGTCTGTGGACGGGGAAGCCACATGCGTCACTTCCAGGCCTGEGGCGTGTGCATCCTCCACTCTC
TTCCCCTGTGGGTGCAGAAGGCGGEGCAGAGGGCCCTGARACCTTGEAGGT CGGTGGAGCCCAAAATGARGGAGCGCTGGGC
CTCTGGGTCTTCATGTAAAT TTAGGTAACACTGAACTGTCAGGTGAACAAGAAATAAACGTCAAATGTATTCAGTCGATTA
GATTTGCTGATGGTTGTTACAGCGGTTACCCTCCCTCAACATAATARATTTTCAAACAACTCATARTGGCTCACTCATGTA
TAAAATATTCCATATGARATCCCGGGATAACATGCTTATTCTAGCTCAAGCTTAATCAGAGTAGTCCATCTGAGGGAGGAG
ATAGTAGAGGGCAGCAAGGEGTTGTCACTGAAGATAACTAGCCTTGCTAAAAGAATGGTTGARGAAGTGAGCTACAGATAG
GGTARATCCACATCTCAGACATTCTGTGATGGTCCTGATATTATCCTARAGTAAAATGTAGAGTTGRACCATTTTAATTAG
ATTCTAGAATTCTATTAATTTATAAGATGGGCATTTCCACAAAGGACTAAACAAAGTACARGAGGATTARATAATCATCCA
CATGGGAGGCACCGCCT TGCACT TTAARATGATGGAGCTTATCAAGACTGGCTGTGGATATCTGTCCCTGEGAGGETTTTT
TCCCCCATTTITTTCCTTITTTGAGACATGTTCTCGCTATCTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCT

SEQ ID:12
>STAR12

ATCCTGCTTCTGGGAAGAGAGTGGCCTCCCTTGTGCAGGTGACTTTGGCAGGACCAGCAGAAACCCAGGTTTCCTGTCAGE
AGGAAGTGCTCAGCTTATCICTGTGAAGGGTCETGATAAGGCACGAGGAGGCAGGGGCTTGCCAGGATGTTGCCTTTCTGT
GCCATATGGEACATCTCAGCTTACGTTGTTAAGAAATATTTGCCAAGAAGATGCACACAGAAT T TCTGTARCGAATAGGAT
GGAGTTTTAAGGGTTACTACGARAARARGAAAACTACTGGAGAAGAGGGAAGCCAAACACCACCAAGTTTGARATCGATTT
TATTGGACGAATGTCTCACTTTAAATTTAAATGGAGTCCAACTTCCTTTTCTCACCCAGACGTCGAGAAGGTGGCATTCAA
AATGTTTACACTTGTTTCATCTGCCTTTTTIGCTAAGTCCTGGTCCCCTACCTCCTTTCCCTCACTTCACATTTGTCGTTTC
ATCGCACACATATGCTCATCTTTATATTTACATATATATAATTTTTATATATGGCTTGTGARATATGCCAGACGAGGGATG
ARATAGTCCTGAARACAGCTGGARAATTATGCAACAGTGGGGAGATTGGGCACATGTACATTCTGTACTGCAARAGTTGCAC
AACAGACCAARGTTTGTTATAAGTGAGGCTGGGTGGTTTTTATTTTTTCTCTAGGACAACAGCT TGCCTGGTGGAGTAGGCC,
TCCTGCAGARGGCATTTTCTTAGGAGCCTCAACTTCCCCAAGAAGAGGAGAGGGCGAGACTGGAGTTGTGCTGGCAGCACA
GAGACAAGGGGGCACGGCAGCACTGCAGCCTGCAGAGGGGCTGGAGAAGCGEAGGCTGGCACCCAGTGGCCAGCGAGGCCC
AGGTCCRAGTCCAGCGAGGTCGAGGT CTAGAGTACAGCAAGGCCAAGGTCCAAGGTCAGTGAGTCTAAGGTCCATGGTCAG
TGAGGCTGAGACCCAGGGTCCAATGAGGCCAAGGT CCAGAGTCCAGTAAGGCCGAGATCCAGGGTCCAGGGAGGTCARG

SEQ ID:13

>STAR13

CTGCCCTGATCCCTTAATGCTTTTGGCCCAGAGCACCCCGCTAAGT CCARCCCCAGAGGEGCCTCATCCGCARAGCCTCGE
GAAGAGGACAGTGACGGAGECGGCTGCCCTGTGAGCTGCACGGEGCAGAATGTCCTTTTGGCGTCATGTTGGATGTCCACA
CATCCATATGGGGTCAGT TCTATTAGGATTCCTTCGGGARGAGGTAGAGGGTAGGAGGGGTTAAGCCACGAGACGAGGCAT
GCAGAGGGGTGGCCTGGATGGETCTGCACTGCTGTCCATGCACACGGGGAGCETTGCARATTGTGCTTCCCAGCCCATAGT
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GCCCCCACAGAGGAGCCCEEGAGTCCCTGGTGGECETCTGTGTTCCTGCARGBAGCCAGTGGAGATGGCCCCGTGAACTCT
CATCCCCCTTGCCITGETGGECTCTCTGGCAGGTTTATGGAGCCETACAT CTTTGGGAGCCGCCTGGACCACGACATCATC
GACCTGGAACAGACAGCCACGCACCTCCAGCTGECCTTGAACTTCACCGCCCACATGGCCTACCGCAAGGGCATCATCTTG
TTTATAAGCCGCAACCGGCAGTTCTCGTACCTGATTGAGAACATGECCCGTGACTGTGGCGAGTACGCCCACACTCGCTAC
TTCAGGGGCGECATGCTGACCARCGCECGCCTCCTCTTTEGCCCCACEGETCCEGCCTGCCGGACCTCATCATCTTCCTGCAT
ACGCTCAACAACATCTTTGAGCCACACCTGECCGTGAGAGACGCAGCCAAGATGAACATCCCCACAGTGGGCATCETGGAC
ACCAACTGCAACCCCTGCCTCATCACCTACCCTGTACCCCGCAATGACGACTCTCCGCTGGCTGTGCACCTCTACTGCAGS
CTCTTCCAGACGGCCATCACCCGGGCCAAGGAGAAGCGGCAGCAGGTTGAGGCTCTCTATCGCCTGCAGGGCCAGAAGEAG
CCCGGGGACCAGGGGCCAGCCCACCCTCCTGGGECTGACATGAGCCATTCCCTGTGATGTTCACTCTCCTCCCARAGCARAA
CCACAGCCAAGCCTGTICTGAGCTGGGAGTCCCCTTCCCCAGCCCTGGGTCACCGECATCCTCAGTCCTTGTTACTTACTCA
GCTGATGTCACAGTGCAGACATCCACCGTTCCACCACAGRATCAGTEGCTGAGCGEACCAACGTTGCCATGTGCGTTTGCT
CTGTGGCGGAACAGAGCACAGAGGGTGAGCGACATGTGCAGAACGGCCCCTTGGCTGCAGTTAGGACCTCAGTGGCT

SEQ ID:14

>STARL4
AGCAAGGACCAGGGCTCTGCCTCCCCAGTCAGCATGAGCAGAGCAGACTCCTTTGAGCAGAGCATCAGGGCAGAAATAGAR
CAGTTTCTGAATGAGAAAAGACAGCATGAGACCCARARATGTGATGGGTCAGTGCAGAAGAAACCAGACACACATGARAAT
TCGGCGAAGTCACTCTCCGARATCCCACCAAGAGCCGGCTACARAAGGTGGTGCACCGEGCAGGGCCTCGATGGGCGTCCAGAAG
GAGTTCGCCTTCTGCAGACCTCCCCCGGTTAGCAAAGACAAACGTGCAGCCCAGAAGCCTCAGGTCCAAGGTCACGACCAC
GACCACGCAGGAGAAGGAGGGCAGCACAAARGCCAGCAACCCCCACCGCCCTTCAGAAGCAGTACAGAATARAAGTGGGATT
ARAAGGAACGCCAGCACCGCAAGGAGGGGAAAGCGACTCACGAGCGCCGTACAGGCGCCCEGAGGCETCCGACTCCAGCAGC
GACGACGGCATTGAGGAGGCCATCCAGCTGTACCAGGTGCAGAAAACACACAAGGAGECCGACGGEGACCCGCCCCAGAGG
GTCCAGCTCCAAGAGGARAGAGCACCTGCCCCTCCCGCACACAGCACAAGCAGCGCCACAAAAAGTGCCTTGCCAGAGACC
CACAGGAAAACACCCAGCAAGAAGAAGCCAGTGCCCACCARGACCACGGACCCTGGTCCAGEG

SEQ ID:15

>STAR1S
CAGTACATGCAGAACTGAGTCCAAACGAGACGGACAGCARACCCGGCAGTGEGCTCCCAGACATTCCTGEGGCARAGGGAT
CCTAACCACAGGCAGTTAAAGTCATCTCCTCCAACCCTCTATGACACAGGCTGTGCGCTGTCATTTAARAGCTGAGTGARA
TTTAACCCTTTTCCCATTTAGAAAAACAAAGCGCAGCTCGGCTGCCAGCACTCATTTAATTTTACATARACGTGCTCTTTGA
GGCTGAAGCAAATCTGACTGATTTTCAATGTGAAAATAAAATGTARAAAACTGTTCTTGCGAATTATTTCTAAACAGAACATC
BGRATCGTCTGAATCATCAGAATCGGCTATTTTGGAARAATCGGATTCATCARACGAATCTTCGGCCAACARCTGTTAGAG
AACGATGTTAACACCACGCATAGGAATGTTACATTTTCTAGAATTTGACATTTTCATTGACGGAAAATTACTGTATCTTGT
ATATGGAAATACCACTACTAAAAACATARTGCTATAARTAGAATGATGTCTTTTGTTTCCARAGTCAATATACTCGAGCAA
TGCAAARATAATAATAAAAGTGAGATACTTCATGGCAAAGCTGCCGCAGGATARACATTGCAGCCACAAGTGCCCCCAGTA
TTCTCGCGGCAAACTGGAAAAGGGCTAACAGGCAACATTTTCATGTTATTCTACTGAGTGCAGTAATTATTTTTAARAATA
TACATGAATAATGABRAAAACTGTGGTATGGTTTTARAGAAATTTCCATAACCTGGTGAAACTCTTCACACAGGGTAATAGE
TTCATARAGCCTTGGTCCTCTGCARAACAAGCATCAACTTGACAATGACTARAAGAAGCAACAGCAAAACTGTCACGCATT
TGGAGCCATGGCCTGCGTTGGGCCEGGTGTAARAGCTCTCCGCCCTCTGGAGCAAGTCTEGGCCCCAGCGGCTGGCATGTEGG
CACTGCAGGGCCTGGGETTGGGCAGGTGTGCAGCTCTCCGTCATCTGAGCCTAGTCTGAGGCCTGGTGRCTGGCACGTGGGC
CCTGCAGGGCCTCTACTTCTCACCCCAGCTCCACTTCCCTCCCTGCCCTCACTGGET CTCACAGAGCCAATGAACACTGGG
GTCAGATTCAGGGCCCAGCATCCACTGCAGTGGGCACTGCCCTTCCACARGGCCTGGCTCCAGGRAGCAACCCCCACCTCA
GCCACACAGTAGGGCAACAGGAAATCCCATTCCCCCATGCCAGTGACTACACCAGGGARGGGEGCTCACGTGAGGCTGGCCC
CAGGCCTGCTGTGAGACCGCGTTGTCTATCAGCTTGGATTTAAGGAACT TGGGAGCARGARGCTTTCTTTCATTACGGGCC
ACCAGCAGGGAAAAAAGTTAGCCCAACGCAGTTGACAGT CACACCCCCACCAGGACCCCAGGGCACAGAAGGAGGGAAGAG
GACAACAGAGGATGAGCTGGGGCCAGCAGAGGGACAGAGARGAGCTGCCTGCCCTGGAACAGGCAGAAAGCATCCCACGTG
CAAGAAAAAGTAGGCCAGCTAGACTTAAAATCAGAACTACCGCTCATCARAAGATAGTGTAACATTTGGGGTGCTATAATT
TTAACATGTCCCCCAARAGGCATGTGTTGGAAATTTAATCCCCAACRARCCAGGGCTGEGAGGTGGAGCCTCATGAGAGGT
GGTGAGGCCATGAGGGTGGAGTGRATGECATGAATGCCATTGTCTCGGGAATGGGCCTCTTCTACAAGGACGAGTTCAGCCC
CCCTTTCTCTTGCTCACCCTCTCTTTGCCCTTTCGCTAGGGAGTGACGTARCAAGBAGGCCCTCACRAGATGCTGGCACCT
TGATCTTGGACTC

SEQ ID:16

>STAR16
CGCCCACCTCGGCTTTCCARAGTGCTGGGAT TACAGGCATGAGT CACTGCGCCCATCCTGATTCCAAGTCTTTAGATAATA
ACTTAACTTTTTCGACCAATTGCCAATCAGGCAATCTTTGARTCTGCCTATGACCTAGGACATCCCTCTCCCTACARGTTG
CCCCGCETTTCCAGACCARACCAATGTACATCTTACATGTATTGATTGAAGTTTTACATCTCCCTAAAACATATARAACCA
AGCTATAGTCTGACCACCTCAGGCACGTGTTCTCAGGACCTCCCTGEGECTATGGCATGEGGTCCIGETCCTCAGATTTGGC
TCAGAATAAATCTCTTCARATATTTTCCAGAATTTTACTCTTTTCATCACCATTACCTATCACCCATAAGTCAGAGTTTTC
CACAACCCCTBCCTCAGATTCAGTARTT TGCTAGAATGGCCACCAARCTCAGGARAGTATTTTACTTACAATTACCAATTT
ATTATGRAGARCTCAAATCAGGAATAGCCARATGGARGAGGCATAGGGRAAGGTATGGAGGAAGGGGCACARAGCTTCCAT
GCCCTGTGTGCACACCACCCTCTCAGCATCTTCATGTGTTCACCAACTCAGAAGCTCTTCAAACTTTGTCATTTAGGGGTT
TTTATGGCAGTTCCACTATGTAGGCATGGTTGATAAATCACTGGTCATCGGTGATAGAACTCTGTCTCCAGCTCCTCTCTC
TCTCCTCCCCAGRAGTCCTGAGGTGGEECTCGARACTTTCACAAGGTTAGTTGCTCTGACAACCAGCCCCTATCCTIGRAAGCT
ATTGAGGBGGTCCCCCARAAGTTACCT TAGTATGGTTGGAAGAGGCTTATTATGAATAACAARAGATGCTCCTATTTTTACC
ACTAGGGAGCATATCCARGTCTTGCGGCAACRAAGCATGTTACTGGTAGCRRATTCATACAGGTACGATAGCAATCTCAATT
CTTGCCTTCTCAGAAGARAGAATTTGACCARAGGGGECATARGGCAGAGTGAGGGACCAAGATARGTTTTAGAGCAGGAGTG
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AAAGTTTATTAMAAAGTTTTAGGCAGGAATGRAAGAAAGTRARGTACAT TTGGAAGAGGGCCAAGTGGGCGACATGAGAGA
GTCRRACACCATGCCCTGTTTGATGTTTGGCTTGEGGTCTTATATGATGACATGCT TCTGAGEGTTGCATCCTTCTCCCCT
GATTCTITCCCTTGGEGTGGGCTGTCCGCATGCACAATGGCCTGCCAGCAGTAGGGAGGGGCCGCATG

SEQ ID:17
>STAR17

ATCCGAGGGGAGGAGGAGARGAGGAAGGCEAGCAGGGCGCCGEAGCCCGAGGTGTCTGCGAGAACTGTTTTAAATGGTTGG
CTTGARAATGTCACTAGTGCTAAGTGGCTTTTCGGATTGTCT TATTTAT TACT T TGTCAGGTTTCCTTAAGGAGAGGGTGT
GTTGEGECTEEGEEAGEACCTGEACTEGGGGARACCTCTGCGTTTCTCCTCCTCGGCTGTACAGGGTGAGTAGGARACGCCT
CGCTGCCACTTAACAATCCCTCTATTAGTARATCTACGCGCAGACTCTATGGGAAGCCGAGAACCAGTGTCTTCTTCCAGG
GCAGAAGTCACCTGTTGGGAACGGCCCCCGEETCCCCCTGCTGGECTTTCCGGCTCTTCTAGGCGGCCTGATTTCTCCTCA
GCCCTCCACCCAGCGTCCCTCAGGGACTTTTCACACCTCCCCACCCCCATTTCCACTACAGTCTCCCAGGGCACRGCACTT
CATTGACAGCCACACGAGCCTTCTCGTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTCTTCTCCTCYGTTCCTTCTCTTTCTC
TGTCATAATTTCCTTGGTGCTTTCGCCACCTTAAACAARAARGAGARAAANATAAAATARAARAANACCCATTCTGAGCCAA
AGTATTTTAAGATGAATCCAAGARAGCGACCCACATAGCCCTCCCCACCCACGGAGTGCGCCARGACGCACCCAGGCTCCA
TCACAGGGCCGAGAGCAGCGCCACTCTGGTCGTACTTTTEGGGTCAAGAGATCTTGCARARAGAGG

SEQ ID:18
>STAR1S

ATCTTTTTGCTCTCTAAATGTATTGATGGGTTGTGTTTTTTTTCCCACCTGCTAATAAATATTACATTGCAACATTCTTCC
CTCAACTTCAAAACTGCTGAACTGAAACAATATGCATAARAGARAATCCTTTGCAGAAGAARRARAAGCTATTTTCTCCCAC
TGATTTTGAATGECACTTGCGGATGCAGTTCGCARATCCTATTGCCTATTCCCTCATGAACATTGTGARATGAAACCTTTG
GACAGTCTGCCGCATTGCGCATGAGACTGCCTGCGCARGEGCAAGGGTATGGT TCCCAAAGCACCCAGTGGTARATCCTAAC
TTATTATTCCCTTAAAATTCCAATGTAACRAACGTGGGCCATAAAAGAGTTTCTGAACAARACATGTCATCTTTGTGGARAG

GTGTTTTTCGTAATTAATGATGGAATCATGCTCATTTCAAAATGGAGGTCCACGATTTGTGGCCAGCTGATGCCTGCAAAT
TATCCT

SEQ ID:19

>STAR1Y o
TCACTTCCTGATATTTTACATTCAAGGCTAGCTTTATGCATATGCAACCTGTGCAGT TGCACAGGGCTTTGTGT TCAGAAA
GACTAGCTCTTGGTTTAATACTCTGTTGTTGCCATCTTGAGATTCAT TATAATATAATTT T TGAATTTGTGTTT TGAACGT
GATGTCCAATGGGACAATGGARCATTCACATARCAGAGGAGACAGGTCAGGTGGCAGCCTCAATTCCTTGCCACCCTTTTE
ACATACAGCATTGGCAATGCCCCATGRAGCACARAATTTGGGEGAACCATGATGCTAAGACTCARAGCACATATAARCATGT
TACCTCTGTGACTARARGAAGTGGAGGTGCTGACAGCCCCCAGAGGCCACAGTTTATGTTCARACCAARACT TGCTTAGGG
TGCAGARAGRAGGCAATGGCAGGGTCTAAGARACAGCCCATCATATCCT TGTTTATTCATGTTACGTCCCTGCATGAACTA
ATCACTTACACTGAARATATTGACAGAGGAGGARATGGAAAGATAGGGCAACCCATAGTTCTTTTTCCTTTTAGTCTTTCC
TTATCAGTARACCAAAGATAGTATTGGTARAATGTGTGTGAGT TART TARTGAGT TAGT TTTAGGCAGTGT T TCCACTGTT
GGGGTAAGAACARAATATATAGGCTTGTATTGAGCTATTAAATGTAAAT TGTGGARTGTCAGTGATTCCARGTATGAATTA
AATATCCTTGTATTTGCATTTAAAATTGGCACTGAACAACARAGATTAACAGTARAATTAATAATGTAAAAGTTTAATTTT
TACTTAGAAT.GACATTAAATAGCAAATAAAAGCACCATGATAAATCAAGRGAGAGACTGTGGAAAGAAGGAARACGTTTTT
ATTTTAGTATATTTAATGGGACTTTCTTCCTGATGTTT TG TTTTCT T T TCAGAGAGAGGGATGTGGCGGCAGGGAGGTCTC
ATTTTGTTGCCCAGGCTGGACTTGAACTCCTGGGCTCCAGCTATCCTGCCTTAGCTTCT TGAGTAGCTGGGACTACAGGCA
CACACCACAGTGTCTGACATTTTCTGGATTTTTTTTTTTTTTTTATTT TTTTTGTGAGACAGGTTCTGGCTCTGTTACTCA
GGTTGCAGTGCAGTGGCATGATAGCGGCTCACTGCAGCCTCAACCTCCTCAGCTTARGCTACTCTCCCACT TCAGCCTCCT
GAGTAGCCAGGACTACAGTTGTGTGCCACCACACCTGTGGCTAATTTT TGTAGAGATGGGGTCTCTCCACGTTGCCGAGGC
TGGTCTCCAACTCCTGGTCTCAAGCGRACCTCCTGACT TGGCCTCCCGRAAGTGCTGGGAT TACAGGCT TGAGCCACTGCAT
CCAGCCTGTCCTCTGTGTTARACCTACTCCAATT TGTCTTTCATCTCTACATAAACGGCTCTTTTCAAAGTTCCCATAGAC
CTCACTGTTGCTAATCTAATAATARATTATCTGCCTTTTCTTACATGGT TCATCAGTAGCAGCATTAGATTGGGCTGCTCA
ATTCTTCTTGGTATATTTTCTTCATTTGGCT TCTGGGGCATCACACT CTCTTTGAGT TACTCATTCCTCAT TGATAGCTTC
TTCCTAGTCTTCTTTACTGGTTCTTCCTCTTCTCCCTGACTCCTTAATATTGT TTT TCTCCCCAGGCTTTAGT TCTTAGTC
CTCTTCTGTTATCTATTTACACCCAATTCTTTCAGAGTCTCATCCAGAGTCATGAACTTAAACCTGTTTCTGTGCAGATAA
TTCACATTATTATATCTCCAGCCCAGACTCTCCCGCARACTGCAGACTGATCCTACTG

SEQ ID:20

>STAR20 :
GATCTCAAGTTTCAATATCATGTTTTGGCAARRCATTCGATGCTCCCACATCCTTACCTAAAGCTACCAGARAGGCTTTGG
GAACTGTCAACAGAGCTACAGARRAAGTCAGTARAGACCAATGGACCCCTCAAACARARACAGCCAAGCTTTTCTGCCARAA
AGATGACTGAGAAGACTGTTAAAGCAAAARACTCTGTTCCTGCCTCAGATGATGGCTATCCAGAARTAGAARAATTATTTC
CCTTCAATCCTCTAGGCTTCGAGAGTTTTGACCTGCCTGAAGAGCACCAGATTGCACATCTCCCCTTGAGTGAAGTGCCTC
TCATGATACTTGATGAGGAGAGAGAGCTTGAARAGCTGTTTCAGCTGGGCCCCCCTTCACCTTTGAAGATGCCCTCTCCAC
CATGGAAATCCAATCTGTTGCAGTCTCCTTTAAGCATTCTGTTGACCCTGGATGT TGAATTGCCACCTGTTTGCTCTGACA
TAGATATTTARATTTCTTAGTGCTTTAGAGTTTGTGTATATTTCTATTAATAAAGCATTATTTGTTTARCAGARARAAAGA
TATATACTTAAATCCTAAAATAAAATAACCATTAAAAGGAARRACAGGAGTTATAACTAATAAGGGARCAAAGGACATARA
ATGGGATAATAATGCTTAATCCAAAATARAGCAGAAAATGARGAAARATGARATGAAGAACAGATAAATAGARAACAAATA
GCAATATGAAAGACAAACTTGACCGGGTGTGGTGGCTGATGCCTGTAATCC

SEQ ID:21
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>STAR21
GATCAATAATTTGTAATAGTCAGTGAATACAAAGGGETATATACTARATGCTACAGAARTTCCATTCCTGGGTATARRTCC

TAGACATATTTATGCATATGTACACCAAGATATATCTGCAAGAATGTTCACAGCARRTCTCTTTGTAGTAGCARAAAGGCCA,
AAAGGTCTATCAACAAGAAAATTAATACATTGTGGCACATARTGGCATCCTTATGCCAATAAAAATGGATGARATTATAGT
TAGGTTCAAAAGGCAAGCCTCCAGATAATTTATATCATATAATTCCATGTACAACATTCAACAACARGCAAAACTARACAT
ATACAAATGTCAGEGRAAATGATGAACARGGT TAGARAATGATTAATATARAAATACTGCACAGTGATAACATTTARTGAG
ARAAANAGAAGGAAGGGCTTAGGGAGGGACCTACAGGGAACTCCARAGT TCATGGTAAGTACTARATACATAATCAAAGCA
CTCAAAATAGAAAATATTTTAGTAATGTTTTAGCTAGT TAATATCTTACTTARRACAAGGT CTAGGCCAGGCACCGTGECT
CRCACCTGTAATCCCAGCACTTTGCGAGGCTGAGGCGGET

SEQ ID:22

>STAR22
CCCTTGTGATCCACCCGCCTTGGCCTCCCARAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGTCACTACGCCCGGCCACCCTCCCTGTA
TATTATTTCTAAGTATACTAT TATGTTARAAAARGT TTARARATATTGATTTAATGRATTCCCAGAAACTAGGATTTTACA
TGTCACGTTTTCTTATTATAARRATAAAAATCAACAATARATATATGGTARAACTAAARAGARRAACARAAACAARARGTG
AAAAAAATAAACAACACTCCTGTCAARRRACAACAGTTGTGATAAMACTTARGTGCCTGARAATTTAGAAACATCCTTCTA
ARGARGTTCTGAATARAATAAGGARTAAAATARTCACATAGTTTITGETCATTGCTTCTGTTTATGTIGATGGAT TATGTTTA
TTGATTTGTGTATGTTGAACTTATCTCAATAGATGCAGACRAGGCCTTGATAARAAGTTTTTARCACCTTTTCATGT TGAAA
ACTCTCAATAGACTAGGTATTGATGAAACATATCTCAARATAATAGAAGCTATTITATGATAAACCCATAGCCAATATCATA
CTGAGTGGGCARRAGCTGGAAGCATTCCCTTTGARAACTGGCACAAGACAAGGATGCCCTCTCTCACCACTCCTATTARAT
GTAGTATTGGAAGTTCTGGCCAGAGCAATCAGGCAGGAGAARGAAAAGGTAT TAARATAGGAAGAGAGGARGT CAAATTGT
CTCTGTTTGCAGTAAACATGATTGTATATT TAGAAAACCCCATTGTCTCATCCTARAAACT CCTTAAGCTGATAARCAACT
TCAGCAAAGTCTCAGGATACAAAATCAATGTGCAAAAATCACAAGCATTCCTATACACCGATAATAGACAGCAGAGAGCCA
AATCATGAGTGAAGTCCCATTCACAATTGCTTCARAGAAAATAAAATACTTAGGARTACAACTTTCACCGGGACATGAAGGA
CATTTTCAAGGACAACTAAAAACCACTGCTCAAGGARATGAGAGAGGACACAAAGARATGGAAARACATTCCATGCTCATG
GAAGAATCAATATCATGAAAATGGCCATACTGCCCAAAGTAATTTATAGATTCAATGCTAACCCCATCARGCCACCATTGA
CTTTCTTCACAGAACTAGAAAAAAACTATTTTAAAACT CATATGTAGTCAAAAAGAGT CGGTATAGCCAAGACAATCCTAA
GCATAAAGAACARAGCTGGATGCATCACGCTGACTTCAAACCATACTACAAGGCTACAGTAACCARARCAGCATGGTACTG
GTACCARAACAGATAGATAGACCGATAGAACAGAACAGAGGCCTCGGARATAACACCACACATCTACAACCCTTTGATCTT
CAA

SEQ ID:23

>STAR23
ATCCCCTCATCCTTCAGGGCAGCTGAGCAGGGCCTCGAGCAGCTGGEGGAGCCTCACTTAATGCTCCTGGGAGGGCAGCCA
GGGAGCATGGGGTCTGCAGGCAT GGTCCAGGGTCCTGCAGGCGGCACGCACCATGTGCAGCCGCCCCCACCTGTTGCTCTG
CCTCCGCCACCTGGCCATGGGCTTCAGCAGCCAGCCACAAAGTCTGCAGCTGCTGTACATGGACAAGBAGCCCACAAGCAG
CTAGAGGACCTTGTGTTCCACGTGCCCAGGGAGCATGGCCCACAGCCCARAGACCAGTCAGGAGCAGGCAGEGGGCTTCTGG
CAGGCCCAGCTCTACCTCTGTCTTCACACAGATGGGAGATTTCTGTTGTGAT TITGAGTGATGTGCCCCTTTGGTGACATC
CARGATAGTTGCTGAAGCACCGCTCTAACAATGTGTGTGTATTCTGAAAACGAGAARCTTCTTTATTCTGARATAATTGATG
CAAAATAARTTAGTTTGGATTTGARATTCTATTCATGTAGGCATGCACACAAAAGTCCAACATTGCATATGACACARAGAA
AAGARABAGCTTGCATTCCTTAAATACARATATCTGTTARCTATATTTGCAAATATATTTGAATACACTTCTATTATGTTA
CATATAATATTATATGTATATGTATATATAATATACATATATATGTTACATATAATATACTTCTATTATGTTACATATAAT
ATTTATCTATAAGTAAATACATARATATARAGATTTGAGTAGCTGTAGRAACATTIGTCTTATGTGTTATCAGCTACTACTAC
AAAAATATCTCTTCCACTTATGCCAGTTTGCCATATAAATATGATCTTCTCATTGATGGCCCAGGGCAAGAGTGCAGTGGS
TACTTATTCTCTGTGAGGAGGGAGGACARAAGGGAACAAGGAGAAAGTCACAAAGGGAAARCTCTGGTGTTGCCAABATGT
CAAGTTTCACATATTCCGAGACGGARRATGACATGTCCCACAGRAAGGACCCTGCCCAGCTAATGTGTCACAGATATCTCAG
GAAGCTTARATGATTTTTTTAAAAGAARAGAGATGGCATTGTCACTTGTTTCTTCTAGCTGAGGCTGTGGGATGATGCAGA
TTTCTGGAAGCGCARAGAGCTCCTGCTTTTTCCACACCGAGGGACT TTCAGGAATGAGGCCAGGGTGCTGAGCACTACACCA
GGAAATCCCTGGAGAGTGTTTTTCTTACTTA

SEQ ID:24

>STAR24
ACGAGGTCACGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAAGATGCGTGAAGCCCTGTCTCTACTARAAATACAACAAGTAGCCGGGCGC
GGTGACGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAAGCAGGAGAATCTCTAGRACCCAGGAGGCGGAGGTGCAGTG
AGCTGAGACTGCCCCGCTGCACTCTAGCCTGGGCARCACAGCAAGACTCTGTCTCAAATAAATAAATARATAAATAAATAA
ATABATAAATARATAAATAGAAAGGGAGAGT TGGAAGTAGATGAAAGAGAAGAABRAGAAATCCTAGATTTCCTATCTGAAG
GCACCATGARAGATGARGGCCACCTCTTCTGGGCCAGGTCCTCCCGTTGCAGGTGAACCGAGTTCTGGCCTCCATTGGAGAC
CAARGGAGATGACTTTGGCCTGGCTCCTAGTGAGGAAGCCATGCCTAGTCCTGTTCTGTTTGGGCTTGATCCTGTATCACT
TGATTGTCTCTCCTGGACTTTCCATGGATTCCAGGGATGCARCTGAGAAGTTTATTTTTAATGCACTTACTTGAAGTARGA
GTTATTTTAABACATTTTAGCARAGGAAATGRATTCTGACAGCT T I TGCACTGARGACATTCACATGTGAGGAAAACAGGA
BAAACCACTATGCTAGAAARAAGCARATGCTGTTGAGATTGTCTCACAAACACARATTGCGTGCCAGCAGGTAGGTTTGAGCC
TCAGGTTGGGCACATTTTACCTTAAGCGCACTGTTGGTGGAACTTAAGGTGACTGTAGGACTTATATATACATACATACAT
ATAATATATATACATATTTATGTGTATATACACACACACACACACACACACACACAGGGTCTTGCTATCTTGCCCAGGGTG
GTCTCCAACTCTGGGTCTCAAGCGATCCTCTGCCTCCCCTTCCCARAG

SEQ ID:25
>STAR25
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ATARAMAAATAARAAACCCTGCTCTAATTTGCARAGGCTCTATCTTTCCTCCCAACCACCTGARATT TTAGTGARAAACGGG
GCTTCCTGTAGGAAGGAGTAGCTAGCTATCCCGGTCCGCTACAGGTTATCAGTGCGTGAATACCCTGACTCCTARGGCTCA
GGATTTGACTGGGTCGCCTCGTCCGACTECCCCGCCCCCAACGCGGACCCACGTCACCGCGCGCCAGCCTGCGGCCGTCCT
GACCTCGCGGGATTTGAGCTTCGGTGCCAACARACRCTCCCACCGCGGCTGCGTCCACTTTACCTGCCGGCGGCGACCAGT
TTCTGAAGARAAGTGTCCACCATGGTGTCGAGGAGCTTCACCCTCGARATGGTAGTGCCGGGTGGCACAGATTCCGAAGAC
GACCCCTCATGCCTTTTTTCCTCACAGCCGCTGCCTAGATTGGCGCTACTTGCTTCGGCCATGTTGAAGTTGAACCTCCAA
ATCTAACTGGCCCGGCCTCCCCGCCTECCGGAGCTCCCGAT TGGCCGCTCCCGCGARGGGTGCCTCCGATTGGAAGCAGTA
GBRACGTCTGTCACCGAGCAGGGCGGEEGCCEGGAAGTCATCGGAGGCTGAGGGECAGCGEGGAGGCCAGGCTCTGCGCGGTG
GGATGTCCGCGACCGGAAARATACGCGCAAGCCARAGCTCGEGGGCTCARTAAARACTTTTAATTACATTTCAGAGACTTC
GTACRAGTGCAACAGTGARTATTCACTGTTARTTT TCACAAGAGTCCATTTCATCAAACGTTCAGAGAGTCTGCCTTTTCAT
TCCCTTGTTCCTCAGTGCTCCAATCAGCTTTCCAGTCTCCCAGAGGTTTCTTTTAGTTTTGATTACCGACCARAACTCCAG
TTTAGGGAGAATGGAAGT CCACCGTCCCATCCCCACCAAARCATATTTCAGTCAAACCCAATCCCAGTCCCTARAGAATTA

GGAAAGTATGGGCCARGGGTCCTTTTAATTATACACACATCACCCTTARAACTGCGTGTGTGTACGAGARATAAAGARARA
CACAAGAGGGGCTG

SEQ ID:26
>STAR26

CCCCCTGACAAGCCCCAGTGTGTGATGTTCCCCACTCTGTGTCCATGCATTCTCATTGTTCAACTCCCATCTGTGAGTGAG
AACATGCAGTGTTTGGTTTTCTGTCCTTGAGATAGTTTGCTGAGAATGATGGTTTCCAGCTTCATCCATGTCCTTGCARAG
GAAGTGAACTTATCCTTTTTTATGGCTTCATAGTATTCCATGGCACATATGTGCCACATTTTTTTAATCCAGTCTATCATT
GATGGACATTTGGGTTGGTTCCAAGTCTTTGCTATTGTGAATAGCACCACAATTAACATATGTGTGCATGTATACATCTTT
ATAGTAGCATGATTTATAATCCTTCGGGTATATACCCTGTARTGGGATCGCTGGGTCAAATGGTATTTCTAGTTCTAGATC
CTTGAGGAATCACCACACTGCTTTCCACRATGGTTGAACTAATTTACGCTCCCACCAGCAGTGTAAAAGCATTCCTATTTC
TCCACGTCCTCTCCAGTATCTGTTGTTTCCTGACTTTTTAATGATCATCATTCT

SEQ ID:27

>STAR27
CTTGGCCCTCACAAAGCCTGTGGCCAGGGARCARTTAGCGAGCTGCTTATTTTGCTTTGTATCCCCAATGCTGGGCATAAT
GCCTGCCATTATGAGTARTGCCGGTAGAAGTATGTGTTCARGGACCAAAGT TGATAAATACCAAAGAATCCAGAGAAGGGA
GAGAACATTGAGTAGAGGATAGTGACAGAAGAGATGGGAACT TCTGACAAGAGTTGTGAAGATGTACTAGGCAGCGGGGRAC
AGCTTAAGGAGAGTCACACAGGACCGAGCTCTTGTCAAGCCEGCTGCCATGGAGGCTGEGTGGGGCCATGGTAGCTTTCCC
TTCCTTCTCAGGTTCAGAGTGTCAGCCTTGAACT TCTAATTCCCAGAGGCATTTATTCAATGTTTTCTTCTAGGGGCATAC
CTGCCCTGCTGTGGAAGACTTTCTTCCCTGTGEGTCGCCCCAGTCCCCAGATGAGACGGTTTGGGTCAGGGCCAGGTGCAC
CGTTGGETGTGTGCTTATGTCTGATGACAGT TAGTTACTCAGTCATTAGTCAT TGAGGGAGGTGTGGTAARGATGGAGATG
CTGGGTCACATCCCTAGAGAGGTGTTCCAGTATGGGCACATGGGAGGGCTGGARGGATAGGTTACTGCTAGACGTAGAGRA
GCCACATCCTTTAACACCCTGGECTTTTCCCACTGCCARGATCCAGAAAGTCCTTGTGGTTTCGCTGCTTTCTCCTTTTTTT
TTTTTTTTTTTTTTCTGAGATGGAGTCTGGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATTTCGGCTCACTGCAAGT
TCCGCCTCCTAGGTTCATACCATTCTCCCACCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCACCACACCCAGCTAAT
TTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGCGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCARAGTG
CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCEECCTGCTTTCTTCTTTCATGAAGCATTCAGCTGGTGAAARAAGCTCAGCCA
GGCTGGTCTGGAACTCTTGACCTCAAGTGATCTGCCTGCCTCAGCCTCCCAARGTGCTGAGATTACAGGCATGAGCCAGTC
CGAATGTGGCTTTTTTTGTTTTGTTTTGAAACAAGGTCTCACTGTTGCCCRGGCTGCAGTGCAGTGGCATACCTCAGCTCC
ACTGCRAGCCTCGACCTCCTGGGCTCARGCAATCCTCCCAACTGAGCCTCCCCAGTAGCTGGGGCTACAAGCGCATGCCACC
ACGCCTGGCTATTTITTTTTTTI TT T T TTTTTTT TGAGAAGGAGTTTCATTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACA
GTCTCAGCTCACTGCAGCCTCCGCCTCCTGGGTTCARAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCEAGTAGCTGGGAT TATAGGC
_ ACCTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTTTGTAT TTT TAGTAGGGATGGGGT TTCACCATGTT

SEQ ID:28
>STAR28

AGGAGETTATTCCTGAGCAPATGGCCAGCCTAGTGAACTGGATARATGCCCATGTAAGATCTGTTTACCCTGAGAAGGGCA
TTTCCTAACTCTCCCTATAARATGCCAAGTGGAGCACCCCAGATGAAATAGCTGATATGCTTTCTATACAAGCCATCTAGG
ACTGGCTTTATCATGACCAGGATATTCACCCACTGAATATGGCTATTACCCARGTTATGGTARATGCTGTAGT TARGGGGGE
TCCCTTCCACATGGACACCCCAGGTTATAACCAGAAAGGETTCCCAATCTAGACTCCAAGAGAGGGTTCTTAGACCTCATG
CAAGPRARGAACTTGGGGCAAGTACATAAAGTGAAAGCAAGTTTATTAAGAAAGTARAGAAACARARAAATGGCTACTCCAT
AAGCAAAGTTATTTCTCACTTATATGATTAATAAGAGATGGATTAT TCATGAGT TTTCTGGGARAGGGGTGGGCAATTCCT
GGARCTGAGGGTTCCTCCCACTTTTAGACCATATAGGGTATCTTCCTGATATTGCCATCGCATTTGTARACTGTCATGGCA
CTGATGGGAGTGTCTTTTAGCATTCTAATGCAT TATAATTAGCATATAATGAGCAGTGAGGATGACCAGAGGTCACTTCTG
TTGCCATATTGGTTTCAGTGGGGTTTGGTTGGCTTTTTI TT T T TTTTAACCACAACCTGTTTTTTATTTATTTATTTATTT
ATTTATTTATTTATATTTTTTATTTTT I TTTAGATGGAGTCT TGCTCTGTCACCCAGGTTAGAGTGCAGTGGCACCATCTC
GGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCTTGGTTCACGCCATTCTGCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCCTG
CCACCATACCCGGCTAATTTTTTCTATTTTTCAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTC

SEQ ID:29
>STAR2S

AGCTTGGACACTTGCTGATGCCACTTTGGATGTTGAAGGGCCGCCCTCTCCCACACCGCTGGCCACTTTTARATATGTCCC
CTCTGCCCAGAAGGGCCCCAGAGGAGGGGCTGGTGAGGGTGACAGGAGTTGACTGCTCTCACAGCAGGGEGTTCCGGAGGE
ACCTTTTCTCCCCATTGGGCAGCATAGAAGGACCTAGAAGGGCCCCCTCCARGCCCAGCTGGGCGTGCAGGGCCAGCGATT
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CGATGCCTTCCCCTGACTCAGGTGGCGCTGTCCTARAGGTGTGTGTGT TTTCTGT TCGCCAGGEGETGGCGEATACAGTGE
AGCATCETGCCCGAAGTGTCTGAGCCCGETGETARGTCCCTGCAGGGTGCACCETCTCCTCCGACTGTCTCCATCACGTCAG
GCCTCACAGCCTGTAGECACCGCTCGEGGAAGCCTCTGGATGAGGCCATGTGGTCATCCCCCTGGAGTCCTGECCTGGCCT
GAAGAGGAGGGGAGGAGGAGGCCAGCCCCTCCCTAGCCCCAAGGCCTGCGAGGCTGCARAGCCCGGCCCCACATTCTAGTCC
AGGCTTGGCTGTGCAAGAAGCAGAT TGCCTGECCCTGGCCAGGCTTCCCAGCTAGGATGTGCTATGGCAGGGETCEGEGAL
ATTGAGGGGCTGCTETAGCCCCCACAACCTCCCCAGETAGGETGGTGAACAGTAGGCTGGACAAGTEGACCTGTTCCCATC
TGAGATTCAAGAGCCCACCTCTCGGACGTTGCAGTGAGCCGAGATCCCTCCACTGCACTCCAGCCTGGGCARCAGAGCAAG
ACTCTGTCTCAAAANAACAGAACAACGACRACAABAAACCCACCTCTGGCCCACTGCCTAACT TTGTARATAAAGT TTTAT
TGGCACATAGACACACCCATTCATTTACATACTGCTGCGGCTGCTTT TGCATTACCCTTGAGTAGACGACAGACCACGT GG
CCATGGAAGCCAAARATATT TACTGTCTGGCCCTTTACAGAAGTCTGCTCTAGAGGGAGACCCCGGCCCATGGEGCAGGAL
CACTGGGCGTGEGCAGAAGGGAGGCCTCGGTGCCTCCACGGECCTACTTGGGTATCTCAGTGCCTGTTTCTTGCATGGAGE
ACCAGGGGTCAGGGCAAGTACCTGGAGGAGGCAGECTGTTEGCCCGCCCAGCACTGGGACCCAGCGAGACCTTGAGAGGCTCT
TAACGRAATGGGAGACAAGCAGGACCAGEGCTCCCATTGGCTEGEGCCTCAGTTTCCCTGCCTGTARGTGAGGGAGEECAGCT
GTGAAGGTGAACTGTGAGGCAGAGCCTCTGCTCAGCCATTGCAGGGEGCGECTCTGCCCCACTCCTGTTGTGCACCCAGAGT
GAGGGGCACGEGGTGAGATGTCACCATCAGCCCATAGGGGTETCCTCCTGGTGCCAGGTCCCCARGGGATGTCCCATCCCC
CCTGGCTGTGTGGFGACAGCAGAGTCCCTGEGECTGEGAGGGCTCCACACTGTTTTGTCAGTGGTTTTTCTGAACTGTTAA
ATTTCAGTGGAAAATTCTCTTTCCCCTTTTACTGAAGGARCCTCCAARGGAAGACCTGACTGTGTCTGAGRAGT TCCAGCT
GGTGCTGGACGTCGCCCAGARAGCCCAGGTACTGCCACGEECGCCGECCAGGGETGTCTCTEGCGCCAGCCATGGECACCAG
CCAGGGGTETGTCTACGCCGGCCAGEGGTAGGTCTCCGCCEGCCTCCECTGCTGCCTGEGEAGEGCCGTGCCTGACACTGC
AGGCCCGGTTTGTCCGCGGTCACCTGACTTGTAGTCACCCTGCCCT TGGATGGTCGTTACAGCAACTCTGGTGGTTGGGEA
AGGGGCCTCCTGATTCAGCCTCTGCGGACGGTGCECEAGGETGGAGCTCCCCTCCCTCCCCACCGCCCCTGECCAGGGTTE
AACGCCCCTGGGARGGACTCAGGCCCGGETCTGCTGT TGCTETGAGCGTGGCCACCTCTGCCCTAGACCAGAGCTGGGCCT
TCCCCGGCCTAGGAGCAGCCGGGCAGGACCACAGGGCTCCGAGTGACCTCAGGGCTGCCCGACCTGGAGGCCCTCCTGGCE
TCGCGGTGTGACTGACAGCCCAGGAGCGGGEECTGTTETARTTGCTGT TTCTCCTTCACACAGARCCTTTTCGGGARAGATG
GCTGACATCCTGGAGAAGATCAAGAAGTAAGTCCCGCCCCCCACCC

SEQ ID:30

>STAR30

CCTCCCCTGGAGCCTTCAGAAGGAGCATGGCATAGGAGTCTTGATTTCAGACGT CTGGTCCCCAGAATGATCEGAGAATGA
ATTTCTGTTATTTAAGCCACCCAACCTGTGGTGCTTTIGTTATAGCAGCCTCAGGAAACTAACACACTGCACCGTGCCCACTA
TTCCCTTTTCCAGTATCTTTCAGGACTTGCTGGCTTCCTTTGTTCTGGCGTACACCCATGCATGGCCCCATTCCCCACTTC
CTAARACAACAACCCTGACTTAGTCTGTTTGGGCTGCTAGAACAARATACTATAGACTGGGTGACTTATAAACAACAGAAL
TTCATTTCTCACATTCTGGAGGCTGGGAAGTCCAATATCGAGGCACCATCACATTTGGTCTCTGCTGAGGCCCCCTTCCTA
GCTCCTCACTGTGTCCTTACATCGCAGARAGEGGCARCGCAGCTCTCTGEEGTCCCTTTTCAAGGCCACAAATCCCATTCAT
TAGGGCTGATGACTTCATGACTTAATCACCTCCTAATGGCCCCACCTCCTAATCGCATTGGGCGTTAGGATTCAACATAAA
TTTTGEEGGGACRCACATATTCAGACCATAGCARACCCCAACAATARARAACCTTCACTTTAAGGTTCCAAATGGACTGGC
AGTTABAATCATGTTCATATTTACATAAAAGARGGAGTAAGTCAACAAATTGATARACGCGTGGAGATTTGTTCGGATGGAT
GTTCACCARAATGCTGGCCTTARAGAGTGAGATGGGARATGGGARCTATTACATTCTTCT TCATACTTTTTGETACTGCCT
GCATTGTTARABRRAAARAARARAGAGCACAGAGCATTTTTACAATCAGGAAAAARACAATGAGGTTATCTTCATTCTGGAA
BAAAATGGAAAATGAAACAGTGGAGTCACATCATGGAARATGCTTATGGTACAATTTCATGTGACATAAAACRATAGAATA
GAGGACCTGTTTTATGACTAAAGCACTGTAARBATGACAGGCCTGCGAAGGAGAGATGARBACCACTCATTTGTTAAGGTAG
TCAGGTGGCAGGTGATTTCTCTTCTTTTGAARAATTTCCATTTTCATTATATCGCAGTTTGTGCATTTACTAAAACTTTCGG
TTGGTACACATGCATARATAGATAGATAAATARGTAGATAGATGATAGATAAATAGACGGTAGGTAGATAGATAGATAGAT
ATGAGAAATAAGTCCCCTGTACTTGGCCTTGCAGCCATAACTAGTCATTCCCCTTCCTCTGTCCATTGCTATGCCTGATGG
ACAAGGCAGTCTGTGCCCTCTGGCCCCAATTCCAATGTGCCCTCTGCTCCTGGCTGTTAGTCCCTTTCCACCCCAATACAR
TTGCTCCGAGGTCACT TCTAAGTGTGAAGCCCCCAGATCAGATGGCTTCTTCTGTGTCCTTACCTTACCCAATTTCTAATT
ATAACTAAAACACAATGAGGCTCTAGTAAAATACCATGAGACTTCAGGCCCTCTGTATAACTTCACTCATTTARACCTAAC
ARGGAAAACCTACCATGAATCCGAGGCACAGAGCAGCTAAGGAACTCACCAAGGTCACGCAGCTATTGGTGATGGAACCAT
GAGTCAAGCTTCACAGCCTGTTGGCTCTAGAATAGGGTTTCCCAACCTCAGCACTGTGGACAT‘I'TTCAGGCTGGATAATTC
TCTGTTGTGGGGGECTGTTCTGTGCCTTGTAGGATATTACGAGCATCTCTGGCCTCTACCCACTAGACGCAGCAGCACTCC
CATGCCCAGTTGTGACAACAAGCAATGTCTCCCACCATTGCCAAGTGTCCCCTGGGTGGARATGCACCC

SEQ ID:31

>STAR31 )
CACCCGCCTTGGCCCCCCAGAGTGCTEGGATTACAAGTGTAAACCACCATTCCTGGCTAGATTTAATTTTTTARRARATAR
AGAGARGTAGGAATAGTTCATTTTAGGGAGAGCCCCTTAACTGGGACAGGEGCAGGACAGGGETGAGGCTTCCCTTANTTC
AAGCTCACCTCRAACCCACCCAGGACTGTGTGTCACATTCTCCAATARAGGAAAGGTTGCTGCCCCCGCCTGTGAGTGCTG
CAGTGGAGGGTAGAGGGCCETGEGCAGAGTGCTTCATGGACTGCTCAT CAAGARAGGCTTCATGACAATCGECCCAGCTGC
TGTCATCCCACATTCTACTTCCAGCTAGGAGAAGGCEGCTTGCCCACAGTCACCCAGCCEGGCAAGTGTCACCCCTGGETTE
GACCCAGAGCTATGATCCTGCCCAGGGETCCAGCTGAGAATCAGGCCCACGTTCTAGGCAGAGGGGCTCACCTACTGEGAC
TCCAGTAGCTGTAGTGCATGGAGGCATCATGGCTGCAGCAGCCTGEACCTGGTCTCACACTGGCTGTCCCTETGEGCAGRC
CATCCTCAATGCCAGGTCAGGCCCARGCATGTATCCCAGACAATGACAATGGGGTGGAATCCTCTCTTGTCCCAGAAGCCA
CTCCTCACTGTTCTACCTGRAGGAAGGCAGGGGCATGETGGAATCCTGARGCCTGCTGTGAGGGTCTCCAGCGRACTTGCAC
ATGGTCAGCCCTGCCTTCTCCTCCCTGAACTAGATTGAGCGAGAGCAAGAAGGACATTGAACCAGCACCCAAAGRATTTTG
GGGAACGGCCTCTCATCCAGGTCAGGCTCACCTCCTTTTTARAATT TAAT TAATTAATTAATTAAT TT TTTTTTAGAGACA
GAGTCTTACTGTGTGGCCCAGGCTGTAGTGCASTGRCACAATCATAGTTCACTGCAGCCTCARACTCCCCACCTCAGCCTC
TGGATTAGCTGAGACTACAGGTGCACCACCACCACACCCAGCTAATATTT ITATTT TTGTAGAGAGAGEGTTTCACCATCT
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TGCCCAGGCTGGTCTCARACTCCTGGGCTCAAGTGATCCCGCCCAGGTCTGARAGCCCCCAGGCTGGCCTCAGACTGTGGRG
GTTTTCCATGCAGCCACCCGAGGGCGCCCCCAAGCCAGTTCATCTCGGAGTCCAGGCCTGGCCCTGGGAGACAGAGTGARA
CCAGTGGTTTTTATGAACTTAACTTAGAGT TTAARAGATTTCTACTCGATCACTTGTCAAGATGCGCCCTCTCTGGGGAGA
AGGGARACGTGACTGGATTCCCTCACTGTTGTATCTTGAATAAACGCTGCTGCTTCATCCTGTGGGGGCCGTGECCCTGTCC
CTGTGTGGGETEEGGCCTCTTCCATTTCCCTGACT TAGARRCCACAGTCCACCTAGRACAGGGT TTGAGAGGCTTAGTCAGC
ACTGGGTAGCGTTTTGACTCCATTCTCGGCTTTCTTCTTT T TCTTTCCAGGATTTTTGTGCAGARATGGTTCTTTTGTTGC
CGTGTTAGTCCTCCTTGGAAGGCAGCTCAGAAGCCCCEGTGARATGTCGGGGGACAGGACCCCCAGGGAGGGARCCCCAGGE
TACGCACTTTAGGGTTCGTTCTCCAGGGAGGGCGACCTGACCCCCENATCCGTCGENGCGCGNNGNNACNAANNNNT TCCC

SEQ ID:32
>STAR32

GATCACACAGCTTGTATGTGGGAGCTAGGATTGGAACCCCAGAAGT CTGGCCCCAGGTTCATGCTCTCACCCACTGCATAC
AATGGCCTCTCATAAATCAATCCAGTATAARACATTAGRAT CTGCTTTARAACCATAGAATTAGTAGCGTARGTAATABAT
GCAGAGACCATGCAGTGAATGGCATTCCTGGARARAGCCCCCAGARGGAATTTTAAATCAGCTTTCGTCTAATCTTGAGCA
GCTAGTTAGCAAATATGAGAATACAGITGTTCCCAGATAATGCTTTATGTCTGACCATCT TARAACTGGCGCTGTTTTTCAR
AARCTTAAAAACANAATCCATGACTCTTTTAATTATAAAAGTGATACATGTCTACTTGGCAGGCTGAGGTGGTGGGAGGAT
GGCTTGAGTTTGAGGCTGCAGTATGCTACTATCATGCCTATARAATAGCCGCTGCATTCCAGCTTGGGCAACATACCCAGGC
CCTATCTCARAARAATAAAAAGTAATACATCTACATTGAAGAARATTAATTTTATTGGGTTTTTTTGCATTTTTATTATAC
ACAGCACACACAGCACATATGAAAAAATGGGTATGAACTCAGGCATTCAACTGGAAGAACAGTACTAAATCAATGTCCATG

TAGTCAGCGTGACTGAGGTTGGTTTGTTTTTTCTTTTTTCTTCICTTCTCTTCTCTTTTCTTTTTTTTTGAGACGGAGCTT
TGCTCTTTTTGCCCAGGCTTGATTGCAATGGCGTGATCTICAG

SEQ ID:33
>STAR33

GCTTTTATCCTCCATTCACAGCTAGCCTGGCCCCCAGAGTACCCAATTCTCCCTAARAARCGGTCATGCTGTATAGATGTG
TGTGGCTTGGTAGTGCTAAAGTGGCCACATACAGAGCTCTGACACCARACCTCAGGACCATGTTCATGCCTTCTCACTGAG
TTCTGGCTTGTTCGTGACACAT TATGACAT TATGATTATGATGACTTGTGAGAGCCTCAGTCTTCTATAGCACTTTTAGAA
TGCTTTATAAAAACCATGCGGATGTCATTATATTCTAACCTGTTAGCACTTCTGTTCGTATTACCCATCACATCCCAACAT
CAATTCTCATATATGCAGGTACCTCTTGTCACGCGCCTCCATGTAAGGAGACCACAAAACAGGCTTTGTTTGAGCAACAAG
GTTTTTATTTCACCTGGGTGCAGGTGGGCTGAGTCTGARARGAGAGTCAGTGAAGGRGAGACAGGGGTGGGTCCACTTTATA
AGATTTGGGTAGGTAGTGGARAATTACAATCAAAGGGGCTTGTTCTCTGGCTGEECCAGGGTGGGGGTCACAAGGTGCTCAG
TGGGAGAGCCT TTGAGCCAGGATGAGCCAGAAGGAATTTCACAAGGTAATGTCATCAGTTAAGGCAGGGACTGGCCATTTT
CACTTCTTTTGTGGTGGARTGTCATCAGT TAAGGCAGGAACCGGCCATTTTCACTTCT T TTGTGATTCTTCACTTGCTTCA
GGCCATCTGGACGTATAGGTGCAGGTCACAGTCACAGGGGATAAGATGGCAATGGCATAGCTTGGGCTCAGAGGCCTGACA
CCTCTGAGAAACTARAGATTATARAAATGATGGTCGCTTCTATTGCAAATCTGTGTTTATTGTCAAGAGGCACTTATTTGT
CAATTAAGAACCCAGTGGTAGAATCGAATGTCCGAATGTARAACARANTACARARCCTCTGTGTGTGTGTGTGTGTGAGTG
TGTGTGTATGTGTGTGTGTGTGTATTAGAGAGCAAARGCCTGTATT TGGAGGTGTGATTCTTAGATTCTAGGTTCTTTCCT
GCCCACCCCATATGCACCCACCCCACAARAGAACAAACAACAAATCCCAGGACATCTTAGCGCAACAT TTCAGTTTGCATA
TTTTACATATTTACTTTTCTTACATATTARAAAACTGAAAATTTTATGARCACGCTAAGT TAGATTT TAAATTARGTTTGT
TTTTACACTGARAAATAATTTARTATTTGTGAAGAATACTAATACATTGGTATATTTCATTTTCTTAARATTCTGAACCCCT
CTTCCCTTATTTCCTTTTGACCCGATTGGTGTATTGEGTCATGTGACTCATGGATTTGCCTTAAGGCAGGAGGE

SEQ ID:34

Q >STAR34

ACTGGGCACCCTCCTAGGCAGGGGAATGTGAGAACTGCCGCTGCTCTGEGGCTEGECGCCATGT CACAGCAGGAGGGAGGA
CGGTGTTACACCACGTGEGAAGGACTCAGGGTGGT CAGCCACARAGCTGCTGGTGATGACCAGGGGCTTGTGTCTTCACTC
TGCAGCCCTAACACCCAGGCTGGGTTCGCTAGGCTCCATCCTGEGGGGTGCAGACCCTGAGAGTGATGCCAGTGGGAGCCTC
CCGCCCCTCCCCTTCCTCGAAGGCCCAGGGGTCARACAGTGTAGACTCAGAGGCCTGAGGGCACATGTTTATTTAGCAGAC
AAGGTGGGGCTCCATCAGCGGGGTGGCCTGGGGAGCAGCTGCATGEGTGGCACTGTCGGGGAGGETCTCCCAGCTCCCTCAA
TGGTGTTCCGGCTGETGCGGCAGCTGECGGCACCCTGGACAGAGGTGGATATGAGGGTGATGGGTGGGGARATGGGAGGCR
CCCGAGATGGGGACAGCAGAATARRGACAGCAGCAGTGCTGGEGEGCAGGGGGATGAGCAAAGGCAGGCCCARGACCCCCA
GCCCACTGCACCCTGGCCTCCCACARGCCCCCTCGCAGCCGCCCAGCCACACTCACTGTGCACTCAGCCGTCGATACACTG

GTCTGTTAGGGAGAAAGT CCGTCAGRACAGGCAGCTIGTGTGTGTGTGTGCGTGTATGAGTGTGTGTGTGTGATCCCTGACT
GCCAGGTCCTCTGCACTGCCCCTGGG

SEQ ID:35
>STAR33

CGACTTGGTGATGCGGGCTCTTTTTTGGTTCCATATGARCT TTARAGTAGTCTTTTCCRATTCTGTGAAGARAGTCATTGG
TAGGTTGATGEGGATGGCATTGAATCTGTAAATTACCTTGGGCAGTATGGCCATTTTCACAATGTTGATTCTTCCTATCCA
TGATGATGGAATGTTCTTCCATTAGTTTGTATCCTCTTTTATT TCCTTGAGCAGTGGTTTGTAGTTCTCCTTGARGAGGTC
CTTCACATCCCTTGTAAGTTGGATTCCTAGGTAT TTTATTCTCTT TGARGCAAATTGTGAATGGGAGTNCACTCACGATTT
GGCTCTCTGTTTGTCTGCTGGGTGTATAPANAATGTNGTGATNT TNGTACATTGATTTNGTATCCNTGAGACTTNGCTGAA
TTTGCTTNATCNGCTTNNGGGAACCT TTTGGGCTGAAACNATGGGATTTTCTARATATACAATCATGTCGTCTGCARACAG
GGAACAATTTGACTTCCTCTTTTCCTAATTGAATACACTTTATCTCCTTCTCCTGCCTAATTGCCCTGGGCAAAACTTCCA
ACACTATGNTNGNAATAGGAGNTGGTGAGAGAGGGCATCCCTGTTCTTGTTGCCAGNTTTTCAAAGGGAATGCTTCCAGTT
TTGGCCCATTCAGTATGATATCGGCTGTGGGTNGTGTCATAAATAGCTCTTATNATT T TGARATGTGTCCCATCAATACCT
AATTTATTGAAAGTTTTTAGCATGAANGCATNGT TGAATTTGGTCARAGGCTTTTTCTGCATCTATGGARATAATCATGTG

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)




WO 03/004704 PCT/NL02/00390

36/62
Fig. 26, contd.

GTTTPTGTCTTTGGCTCNTGTTTATATGCTGGATNACATT TATTGAT T TGTGTATATNGAACCCAGCCTNNCATCCCAGGG
ATGAAGCCCACTTGATCCAAGCTTGGCGCCCNGNCTAGCTCGAGECAGGCAAAAGTATGCARAGCATGCATCTCAATTAGT
CAGCACCCATAGTCCGCCCCTACCTCCGCCCATCCGCCCCTAACTCNGNCCGTTCGCCCATTCTCGCCCATGGCTGACTAA
TNTTTTTANNATCCAAGCGGNGCCECCCTGCTTGANCAT TCAGAGTNNAGAGNNT TGGAGGCCNAGCCTTGCAARACTCCE
GACNGNTTCTNNGGATTGACCCCNNTTAAATATTTGGTTTTTTGTNT TTTCANNGGNGA

SEQ ID:36

>STAR36
GATCCCATCCTTAGCCTCATCGATACCTCCTGCTCACCTGTCAGTGCCTCTGGAGTGTGTGTCTAGCCCAGGCCCATCCCC
TGGAACTCAGGGGACTCAGGACTAGTGGGCATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGAT TAGTGAGCCCCACATGTACALC
TTGGCCTCAGTGGACTCAGGACTAGTGAGCCUCATCATGTACACTTCGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCCACAT
GTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGACTAGTGAGCCC
CACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGAACTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCTTCAGGGGACTCAGGATTAGTG
AGCCCCACATGTACACTTGGACACGTGAACCACATCGATGTGCTGCAGAGCTCAGCCCTCTGCAGATGARATGTGGTCATG
GCATTCCTTCACAGTGGCACCCCTCGTTCCCTCCCCACCTCATCTCCCATTCTTGTCTGTCTTCAGCACCTGCCATGTCCA
GCCGGCAGATTCCACCGCAGCATCTTCTGCAGCACCCCCGACCACACACCTCCCCAGCGCCTECTTGGCCCTCCAGCCCAG
CTCCCGCCTTTCTTCCTTGGGGAAGCTCCCTGGACAGACACCCCCTCCTCCCAGCCATGGCTTTTTCCTGCTCTGCCCCAC
GCGGGACCCTGCCCTGGATGTGCTACAATAGACACATCAGATACAGTCCTTCCTCAGCAGCCGGCAGACCCAGGGTGGACT
GCTCGGGEGCCTGCCTGTGAGGTCACACAGGTGTCEGTTAACTTGCCATCTCAGCARCTAGTGAATATGGGCAGATGCTACCT
TCCTTCCGGTTCCCTEGTGRAGAGGTACTGGTGGATGTCCTGTGTTGCCGGCCACCTTTTGTCCCTGGATGCCATTTATTTT
TTTCCACAAATATTTCCCAGGTCTCTTCTGTGTGCAAGGTATTAGGGCTGCAGCGEGGGCCAGGCCACAGATCTCTGTCCT
GAGAAGACTTGGATTCTAGTGCAGGAGACTGRAGTGTATCACACCAATCAGTGTAAATTGTTAACTGCCACRAAGGAGAAAG
GCCAGGAAGGAGTGGGGCATGGTGGTGTTCTAGTGT TACAAGAAGAAGCCAGGGAGGGCTTCCTGGATGAAGTGEGCATCTG
ACCTGGGATCTCCAGGAGGAGAARAATGTCCCARAAGAGCAGAGAGCCCACCCTAGGCTCTGCACCAGGAGGCAACTTGCT
GGGCTTATGGAATTCAGAGGGCAAGTGATAAGCAGAAAGT CCTTGGGGGCCACRATTAGGAT TTCTGTCTTCTAAAGGGCC
TCTGCCCTCTGCTGTGTGACCTTGGGCRAGTTACTTCACCTCTAGTGCTTTGGT TGCCTCATCTGTARAGTGGTGAGGATA
ATGCTATCACACTGGTTGAGAATTGAAGTAATTATTGCTGCARAGEGCTTATAAGGCGTGTCTAATACTAGTACTAGTAGGT
ACTTCATGTGTCTTGACAATTTTAATCATTATTATTTTGT CATCACCGTCACTCTTCCAGGGGACTAATGTCCCTGCTGTT
CTGTCCAAATTAAACATTGTTTATCCCTGTGEGCATCTGGCGAGCTSGCTAGGAAAGCCTGGAGCTGTTTCCTGTTGACGT
GCCAGACTAGT

SEQ ID:37
>STAR37
ATCTCTCTCTGCCABRAGCAACAGCGGTCCCTGCCCCAACCAGACTACCCCACTCAGTGGGETTACGGATGCTGCTCCAGCA
TCCTAACACTGCCCAGCTGGTGCCTGCCTGTGCTCACCCACAACCCCCAGGCCEGCCTTCCCTGCAGCCTEGGGCTTGCCCA
CCTTGGCCTGATTGAGCACTGAGGCCTCCTGEGCACCCAGCCCCATCACTGCACCTGCTGCTTCCAGCCCCACCCCACCGG
CTCAGGGGTTCTTCCCAGCGGCGCTGATCATGARGTCAACATGCACGCAAGTCGTCTCAGGAAACTTTTTAATGARAGTGT
CGGCCACGGTGGTGTGTAGGTGGCTGAGCTCAGATTGCAGCTGCTARGACACCAGCCACTTACCAAGAGRAAGCCAGGCTG
CTTCAAACCCAGGGCCGCAGGCAAAAARGCATCACTTCCAGCCCGGGAGTCTGGAAGCCACGCCTTGTGGGAGGTCACACT
GGCATCTAGECCTTCGCCTGCACTGCAGARGGAGAGCCEGETCCCCCTCCTGGAGAACGCTGCGTTCCCCAGCCCCACACT
GGCTTTGCCACCACACAGGCTGTTGAGCCAGGAGGCGGGTAAGACCTAGCTGTAGACCCAAAGCAACCACCAGCCCTGGGA
CCCTGCGGGAGAGGAGCACT T TTAGAACATGGARARATGTGGTCATCCCATCATTAGACAGCACACATCCTACATARATAA
AAAGTCGTATGCGGAAGGAGGTTGGECACGGAATARAAAATTGGCACAGACATTGATAGACTGGTTTCCAGTTTCAAGGTA
ACAGATGCACATCATGAGACCAGAGGAGGCAGAGACAAGGGCTGAATTTGGCTTTTCTAAGCAACATGTGTTCCTGCGCAG
GGCTGAATGGTCGCTGAGACAGAGATGEAAGCCAGGACARGGGAGCCCACCGGGCCCAGATAGCTACAGAGAGCAGAGGCT
CCTGTTCTGTCCTCGCCACCCATGAGCETGACACTGCTTGTARATGGTGGCTGTGCTCTCCCAGCAAGARARRAGCACAAC
TAAATCCACACTGCACACAGACGCAGACAGARAGCCTTCARGTGECTCTGT TTTCTGCTCCCTGCCTTGCCAGGTCCACAA
GCAGAGAGGAGTGTCAGGCACATGGCCCCGCTGTCAGGCTCCCCAGTGAGCTGTAGGCTCAGCAGEAGCTGCCCACTGACA
CACAGGGGACACCCACTCCTGCCACCTTCGGAGCGGTTGCCAGACAGAGCCECACTGGGETGCTGETGTCATCCAGGGACCC
CACACACTTCCTTARATGTGATCCT

SEQ ID:38

>STAR38
GATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAGCTTTCCCTTCARATACTTTGCAACCAGGTAGAGARTTTTGGAGTGAAGGTTTT
GTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATATGCATCTTCTT T TGARBATGT TAAAGTARATTACCTCTCTTTTCAGATACTGTC
TTCATGCGAACTTGGTATCCTGTTTCCATCCCAGCCTTCTATAACCCAGTAACATCTTTTTTGARACCAGTGGGTGAGARAA
GACACCTGGTCAGGAACGCGGACCACAGGACAACTCAGGCTCACCCACGGCATCAGACTAARGGCAARCARAGGACTCTGTA
TAAAGTACCGGTGGCATGTGTATNAGTGGAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACTTTTCTATAR
TTTCTTAAGTGCTTTGAATGT TCAAGTAGARAAGTCTAACAT TAAAT TTGATTGAACARTTGTATATTCATGGRATATTTTG
GAACGGAATACCABARRATGGCAATAGTGGTTCTTTCTGGATGGAAGACAAACTTTTCTTGT T TAAAATARRTTTTATTTT
ATATATTTGAGGTTGACCACATGACCTTAAGGATACATATAGACAGTARACTGGTTACTACAGTGAAGCARATTAARCATAT
CTACCATCGTACATAGTTACATTTTTTTGTGTGACAGGAACAGCTAABRATCTACGTATTTAACARAAATCCTARAGACAAT
ACATTTTTATTAACTATAGCCCTCATGATGTACAT TAGATCGTGTGGTTGTTTCTTCCGTCCCCGCCACGCCTTCCTCCTG
GGATGGGGATTCATTCCCTAGCAGGTGTCGGAGARCTGGCECCCTTGEAGGGTAGGTGCCCCGGAGCCTGAGGCGGGNACT
TTAANATCAGACGCTTGGGGEGCCGELTEEGABARRCTGGCCGGARAATATTATAACTENACTCTCAATGCCAGETGTTGTAG
AAGCTCCTGGGACAAGCCGETGEAAGTCCCCTCAGGAGGCTTCCGCGATGTCCTAGETGGCTGCTCCGCCCGCCACGGTCAT
TTCCATTGACTCACACGCGCCGCCTGEAGGAGGAGGCTGCGCTGCGACACGCCGETGGCECCTTTGCCTEEGEGAGCGCAGT
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CTGGAGCTCTGECEGCAGCGCTGGGAGCGGEGCCTCEGAGGCTGEGECCTCEGGGACCCAAGGTTGEGCGGEGCGCAGGAGGT
GGGCTCAGGGTTCTCCAGAGAATCCCCATGAGCTGACCCGCAGGECEECCEEGCCAGTAGGCACCGEECCCCCRCGGTGAC
CTGCGGACCCGARGCTGGAGCAGCCACTGCARATGCTGCGCTGACCCCARATGCTGTGTCCTTTARATGTTTTAATTAAGA
ATAATTAATAGCGTCCGEGTGTGGAGGCTCAAGCCTTAATCCCCAGCACCTGGCGAGGCCGAGGAGGGA

SEQ ID:39

>STAR3Y
TCACTGCARCCTCCACCTCCCAGGTTCARGTGATTCTCCTGCCTCGGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCATGACA
CCGCACCTGGCTAGTTTTTGTATTTT TAGTAGAGACAGGGTTTCACTATGTTGGCCAGGTTGGTCTCGARCTCCTGACCTT
GTGATCCGCCCACCTCGGCCTCCCARAGTGCTGGGAT TACAGAGTGAGCCACTGCGCCTGGCCTGCACCCCTTACTATTAT
ATGCTTTGCATTTTCTTTTAGATTTGAAGAACCTCAT TATAAACTCTAGCACTAATCTTATGTCAGTTAARTGCATAGCAA
ATATCTCCTGACGTGGGAGAATATATATTTGCAAGTCTTCTTGTGAACATATGT T TTCAGT TCTAGGGAGCCAGACGCCTA
TGAGTGAAAAGCCTAGTCATCGTGGAGARGTGCATTCARCTTTGTAAGARACTGCCAAACCT TTATTCATAATGGTTGTAT
AAATTTTACATTACCACCAATAATGTATGAGAGTTCCAGTTGCTTCACATCCTCACCAGCATTTITGTTTTGTCTGTCTTTT
TTCCTTTGGTTATTCTAGTGGGCATARGATATAATAGTATCCCTTGTGGT T TAATGTAAATTCCACTGAAGACTARTAACA
TTTGCATATTTCTAATTAATAAGCCT TTTTAAGTGACT TTTCAAGTCTTTGCTCATTTTTATTAGATATTTGCCTTCTTAT
TATTGATTTGAAAGAATTATATTTATATGCTTATATTCTGGTTATAAGCCCTTTGTCATTATTTTCCARAACAATATITGE
TTGTTTCTGTACTACTTTCCTTGCTCCTTTGAATTGACTTGGTGCCTTGGCCAARRRTCAATTGACCACATACATGTGGGT
GCATCTCCAGACTACCACATTCCGTTTATCTATTTGTCTCTCCTTGTGTCAATAACACTCTGTCTTGATAATGGTAAGTTT
TGAGATCAGGTTGTGTARGTCCTCCTAATTTTTCCTGGETTTTCAATATTGCTTTGCT T T T TARAAATTTTGTATTTTCAT
TTACATTTTAAAATARACT TGTTAGTGGGATTTTGATTGGCATTGCACTGAACTCGTCGATCARTTTGGGGAGATTGGACA
TTCTTATATATGGATCCCETGGTCATCAACTTTAAGAACTCTTTCTCATCCATTAGTAACT CAATCTAGGTTCAGATGCTA
CPCGTTTTCTGCTCAGTCTGTGTCTGAGCCCCTTATGCTCTTCATTTTGTCATCCAATTAACCTCAGCTTTGCATCAATAC
TATTTCTTGCTTTGGTGCCTGTTACCTCTCCTCTAATCACCAATCCACAACTTACCTCCARATTCAGGGCTTGTCTCATTC
TTCCCAGGAGGAGTGCTGCTCAGTCTATCTACTTAGTATTATAATTTCTCTGGCTTGGTATCAAGGCACTCCCATTTCCGG
CTTCCATGAGATGTCT CAGAGGGCATGCTGCCCGGTGTAGCTGCATGGTCAAGCTTCTTCATATCTCTTGCCTCATCACTT
ARACTCACTATTTTGTACTCCTGCTTCAGCTATAGGGAGCTACTGTTAGT TTCTTGAAGACATATGCTCTCTCTCTCTCTC
ACATCTGGACCTGAGCACATCCTGTTACTGCTGCTTGARACAATGTGATCCCCAGGCACACACCATTAGCTTAGAAGCCTC
CCCTGATTCTTCAAGGCTGGTTGAGTCCCTTCTCTGTGCTCTCATGACRACAGTTGGCAAT TCCTCGTTGCAGCACCTAGC
CCATGATGCTCTTTGGAGGCAGAGACTGAGTCTTTCTCACTATTGRAT TTCCAGCATTCATCACAGAGCCTGGCATATATA
AAGCCCTCCATCATATGTATTAAGTGAATGGATAAATGAAARAAAGTTATATATATGTACATATATGTGTATATATGTATA
TGTATATATGTGTATATATGTGTGTATATGTGTGTGTATATATGTACATATATATGTATCTATGTACATATATGTATATAT
GTATATATATGTGTGTGTATATGTGTGTGTGTATGTATATATATTACAATGAAATACTAT TCAGCCTTAAARAGGCAGGGA
ATCCTGTCATTTAACACAATATGGATARACCTAGAGGACTCTAAAGGCAAATACCACATGTTCTCACTCACARAATCTARA
CAAGTTGAACTCCTACAAGTAGAGAGTAGGATGATGGTTACCAAGGGCTGGGEGACGGGAGAGGATGGGGAAAGCATAGCT
GTCCATCAAAGGGTAGAAAGT TTCATTTAGACAAGAGGARTCAGCTITAGTGATCTATTTCAC

SEQ ID:40

>STAR40
GCTGTGATTCAAACTGTCAGCGAGATARGGCAGCAGATCAAGARAGCACTCCGGGCTCCAGAAGGAGCCTTCCAGGCCAGE
TTTGAGCATAAGCTGCTGATGAGCAGTGAGTGTCTTGAGTAGTGTTCAGGGCAGCATGTTACCATTCATGCTTGACTTCTA
GCCAGTGTGACGAGAGGCTGGAGTCAGGTCTCTAGAGAGTTGAGCAGCTCCAGCCTTAGATCTCCCAGTCTTATGCCGTGT
GCCCATTCGCTTTGTGTCTGCAGTCCCCTGGCCACACCCAGTAACAGT TCTGGGATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAG
CTTTCCCTTCARATACTTTGCAACCAGGTAGAGRATTTTGGAGTGAAGETTTTGTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATAT
GCATCTTCTTTTGAARATGTIAAAGTAAATTACCTCTCTTTTCAGATACTGTCTTCATGCGARCTTGGTATCCTGTTTCCA
TCCCAGCCTTCTATAACCCAGTAACATCTTTTTTGARACCAGTGGGTGAGAAAGACACCTGGTCAGGAACGCGGACCACAG
GACAACTCAGGCTCACCCACGGCATCAGACTAAAGGCAAACAAGGACTCTGTATARAGTACCGETGGCATGTGTATTAGTG
GAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACTTITCTATAATTTCTTARGTGCTTTGAATGTTCAAGTA
GAAAGTCTRACATTARATTTGATTGAACAATTGTATATTCATGGAATATTTTGGAACGGAATACCAAARARTGGCAATAGT
GGTTCTTTCTGGATGGARGACAAACTTTTCTTGT TTAARATAAATT T TATT TTATATAT T TGAGGTTGACCACATGACCTT
AAGGATACATATAGACAGTAAACTGGTTACTACAGTGAAGCARATTAACATATCTACCATCGTACATAGTTACATTTTTTT

GTGTGACAGGAACAGCTAAAATCTACGTATTTAACARARATCCTAARGACAATACATTTTTATTARCTATAGCCCTCATGA
TGTACATTAGATCTCTAA

SEQ ID:41

>STAR4L
TGCTCTTGTTGCCCAGGCTGCAGTGCAATGECGCTGTCTCGGCTCATCGCARCCTCCGCCTCCCAGATTCAAGTGATTCTC
CTGCCTCACCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACCAGTATGCAGCARCACGCCCGGCTAATTTTGTATTTGTAATAGAGACGGG
GTTTCTTCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCARATTCCTGCCCTCAGGTGATCTGCCCACCTTGGCCTCCCAARGTGCTGGGAT
TACAGGCATGAGCCACTGTGCCCGGCCTGEGCTGEGGCTTTTAAGGGGACTGGAGCGTGAGGGGCTGGARAATTGGGAGAG
TTGATTGGTGGGGCAAGGGGGATGTAATCATCAGGGTGTACARACTGCACTCTTGGTTTAGTCAGCTCCTCGTEGGETCCT
TCGGAGCAGCTCAGTCAGTAGCTCCATCAGTATACAGGACCCARAGGAATAT CTCARAGGGARAACAGCATTTCCTAAGGT
TCAAGTTGTGATCTACGGAGCAGTTAGCGGAACTACAATCTTGTGACAGGGTCTACATGCTTCTGAGGCAATGAGACACCA
* AGCAGCTACGAGGAAGCAGTCAGAGAGCACGCCGACCTAGTGACTGATGCTGATGTGCTGCGAGCTGEGGTTCATTTTCATT
TCTCCCCTCCCCCTGCCCTCATTAATT TTGTARAGT TTATAGGGARCAT TTCACCCACTCTGCTGTGGATCCCTGTCACTT
ACGGAGTCTGTCATCT TGGCTGTATGGGCTGTGGCCTCTGCGGTGCCCATTCTCAGGAGGTGTIGAGACCCATGRGGACCGE
AGGTGGACARGGCTAGAGACCACACCCCCCCGCTCCATCCAATCATGT T TMTCCTGGETGCTTGETTTCTATGCAGGCTGCA
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TGTCCTTAGTCCCTECATGEGAACAGCTCCTGTGETCGAGCAGGCCCCTGAGGRAAGGCCTTGAGCGEEARTGGAGCCTAGGC
TTAGGCTGCCTGGTAAGAGCTGGAGEGARCCAGCCCAGGCT TETGCTACTTTTTTTTCCAGAATGARATACGTGACTGATG
TTGCTGTCCTGCAGCGCCACCTTTCCCGCCACAACCACCGGAACGAGGATGAGERRGAACACACTCTCCGTGEACTGCACAC
G

SEQ ID:42

>STAR42
AAGGGTGAGATCACTAGGGAGGGAGGAAGGAGCTATAAAAGRAAGAGGTCACT CATCACATCT TACACACTTTTTAAAACC
TTGETTTTTTAATGTCCGTGTTCCTCATTAGCAGTAAGCCCTGTGEGAAGCAGGAGTCTTTCTCATTGACCACCATGACAAG
ACCCTATTTATGAAACATAATAGACACACAAATGTTTATCGGATAT T TATTGARATATAGGARTTTTTCCCCTCACACCTC
ATGACCACATTCTGGTACATTGTATGAATGAATATACCATAATTTTACCTATGGCTGTATATTTAGCTCTTTTCGTGCAGG
CTATAAAAATATGTATGGGCCGCGTCACAGTGACTTACGCCCGTAGTCCCAGRACTTTGGGAGGCCEAGGCGGGTGGATCAC
CTGAGGTCGGGAGTTCAAAACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCGTCTCTGCTAAAAATACARAAAATTAACTGGACAC
GGTGGCGTATGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGARGCTGAGGCAGGAGAACTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGTGGT
GAGTCGAGATTGCGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCGARATTCCATCTCAAAAAARAGRARARAGTATGACTG
TATTTAGAGTAGTATGTGCGATTTGARARATTAATAAGTGTTGCCAACTTACCTTAGGGTTTATACCATTTATGAGGGTGTC
GGTITC

SEQ ID:43

>STAR43
CAAATAGATCTACACAAAACAAGATAATGTCTGCCCATTTTTCCAAAGATAATGTGGTGAAGTGEGCTAGAGAGARATGCAT
CCATTCTCCCCACCCAACCTCTGCTAAATTGT CCATGTCACAGTACTGAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCAGRAATG
TGCACCAAGCACCTICTTGTCTCAATTTGCAGTCTAGGCCCTGCTATTTGATGGTGTGAAGGCTTGCACCTGGCATGGAAGG
TCCGTTTTGTACTTICTTGCTTTAGCAGTT CAAAGAGCAGGGAGAGCTGCGAGEGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATGTGGTC
AGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGTGETCCATTATCTCCAGCCCCCCTECEGGTETTGCTGTTTGCTIGGCTTGTCTGGCTCTC
CATGCCTTGTTGGCTCCAAAATGTCATCATGCTGCACCCCAGGAAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTTTGGGC
TATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATTCCCTAGCTAAGACCCAGAAGACACAGGAGETAGT TGCTTTGGGAGAGTTTGGACC
TATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTATCTTCTCTTTCATTTGGTGAGACTGT TAGCTCTGGCCGCGGACTGAATTCCACA
CAGCTCACTTGGGAAAACTTTATTCCAARACATAGTCACATTGAACATTGTGGAGAATGAGGGACAGAGAAGAGGCCCTAG
ATTTGTACATCTGGGTGTTATGTCTATAAATAGAATGCT TTGGTGGTCARCTAGACTTGTTCATGTTGACATTTAGTCTTG
CCTTTICGGTGGTGATTTAAAAAT TATGTATAT CT TGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTTCATCTGGCTT
TTTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGTTATGGGCAGCCTTGARGCTCAGTAGCTAATGAAGAGGTATCCTCACTCCCTCCAGAG
AGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCAGCACCTTGARATGAGTTTAAACTTGTTTATTITTARAACATTCTTGG
TTATGAATGTGCCTATATTGAATTACTGAACAACCTTATGGTTGTGAAGAAT TGATT TGCGTGCTAAGGTGTATAAATTTCA
GGACCAGTGTCTCTGAAGAGTTCATTTAGCATGARGTCAGCCTGTGGCAGCTTGGCTGGAGCCAGGEAACAATGGAGAAGC
TTTCATGGGTGG

SEQ ID:44
>STAR44
TGAGTTGGGCTCCTAAGCCAGAAGTTAACTATGCTTTCATATATTCTTGCAAGTAGAAGTACAGTGTTGGTGTAARTTCCC
CTTAGATGGATAGCTAAGCCCAGAGGARATAATGGTAATTGGARCCATATGACCGTATGCAATTCATGTGCATATTTATAT
CAAGARRAGARCATTATAGGTCGGGTGAGACCCTATTTTGTTCTGACAATGTCATCTGTATT TACATGTCTGTTTCGGGAG
- TTTGGATGTCAAGGGATTCTGTGCTGGATTGTAAAGCATGTGCTT CTGCTTGATGTAGCTACTCARTTTTGTATTCTTGAC
ij TAATAAAGTCATAAACATAATTCARCCTCTGTGTGCGTGCTCTCCTTCCATTAATT TATACT TTAGCARAAAGTATTGAAT
GTGTGTGTTATGTAACAATTTCCTATAAATTATAT TAAATGATTTATTAGCTTTAT TCAATAAAGTTTTAAGTGTTTTCTT
CTATGACTACATTATTTGTTAACAAGAAATTTCTTTAACTGAAAACT TCAAGGAAGACTATCTGGGTAACTCTTTCAARRAA
GARATTGTCCCTGTATTTTGGGATTGAATATAT TARTTTCTTGTACTGTT T TAACAGCACATAATTTTACAAGACAAGCCAC
TTTTTCARAGCCTGCTTCTCCTCCCATTTTCCCTATCTCTGTGATTGACACCTCCAACCCCTGTAGCCTGCCTCTGCTCTC
TCTTAACCAGTCCTACTGATACTACTTCCTAAGTATTTTTCAGCCCTGTCCTTCCTCTCCATCATGATGGATTCACTTCCA
GTTGAAATCCTTATGGTACCCTCCCTGGATTATGGCAGTAATCAGAGAGCTGGTCTCCTTAACTCAGGATTCACTTCTTCT
CATCTGTTGTTCACAGTGACATCAGAAAGATATTTTAAAATGATGAACTAGAATTAATTATATARAACACACATACACACA
TARATAATACTTARATTTTTCAATGATGTTCCAATTATGTAAAATATAATATAGGAGGCACT TTATGTTCTGGCCTCAATC
TTTCAATTCAARACTTATCTCCTGCCACTATCTCCTTTGAACATTGTATTCCAGCTACTTTAGAATAATAATAATACATAAT
ATTCATAGAGCCCTTCCTGGETTCCTATCACCGTACARAATACTTCACATATARCATTTARTCTTTGACAACTTTATTAGG
CATGCACAATTATTATCTATCTATATATCTATATCTATATATATARAATCTATATTTTATAGATAAGRARATAGAGGGTAA
-AAACTTGCCAAAATTACAAAGCTTAGAAGTGTAGCAGT TGGGATTTGARTCTAGGCATCCTGCCTCTATAGTCTACAGTGS
CTTTCTTGTGCCARAAGCCTTGCAGTTCCCTAGACTTAACATTTCTCAAAATCTGTGTCT TTCACATGCTCTTCCAATTGT
CTGGAAAATCTTTCCCAACCTCAGTCTAACTGTGGTACTCATGTTCACCCCACARGAATTGACTCCATCTGTCCCCTCTCC
ATGAAAATTTCTTTGAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGACGCAGRTSE

SEQ ID:45

>STAR4S
CACGCCCCAGCETGCCCTGGACTACTGCTCCGCAGGACTCCTGTTCTGCTGCACCCTGGACTACGGCACCAGRAGGACCCAG
CTCCCGCCGGCCTGAGCTATGGCACCAGAGGACCCAGCTCCCEECAGCCTGGACTATGGCACCAGAGGACCCAGCCCCCCE
CTTCCTGGGCTARGGCACAGTAGGACCCTGCCTCATCGTGTACTCCTGCTCAGGAGGACCCT CGCAGGGCGGCGCACTGGA
CTAAGCTACTGAAGGAGCCCCACCCCTGCCTARCCCTGGACTAAGGCACTGGAGAACTCTTGCTCCECAGAGCCACGGALCT
CTTGCACAAGAGARCCTCAGCCCAGCCETGCCCTGGACTGTGGCACAGTAGEGCCCACACCACGCCATGGACTCCTGTATT
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GGAGGAAGAGTAGTGATAAATGTCCAGGTTTACAACTTGAAAAGTAGCARTCAATGTGCCACAATAGATGGATGTGATGTA
AAATTATAAATGATGAAAACATTATGTGTAATTGCCTAGCCAGAACAGTTACACARGACAAAGACGTARRAGRAATCCACA
TAGGGAAGGARGAGGTAAGATTGTTTCTGT TTTTTGAAAATATAATCT TAAGATAGAGAARATCTTARAGATTCCACCAAD
ATAAATGGTTATAGCTGATGARGAAATTCAATAAAGTTAATAGT TACAAAATCAACATACARATATCATTATTGTTTCTAT
TAACTAATGACAAACTATTACCTGAAAAATARAGGCAATTCAATTTATAATAGARTCAAAACAGATATATARATATATARA
AGACAGGAGTAAATTTAATCAAAACCATAAAAGATTTACATACTGARAACTATAGCACATTGATGARAAARATTAARATGG
CATAAATARATGGAGAAACATCCTTCATTGATGGATTCAAAAATTAGTATTGTAAAACTGTCAATGCTACCCARAGCAATC
TACAGATTAARTGCAACCACTATCAAATTCCAATGTCATTCTTCACAGAAATAGAAAAATTACTGCTARAATTTGTATGGA
ACCACAABAGACCTGGACCAACCRAAGCAATCTTGAACAAAAAGAACAAAGCTGGAGGCATCAGACTACCTGACTCCABAC
TCTATTACAAAGCTATAGGAATTAAARCAGCATAGCARTGGCATARAAACAGACATGTAAAACAGTACARAGGGATATAGA
ACCTGTAAATARATCCGTGTGTCTGTGGTCAATTGATTTTTTGATAARATAACTAAARATACACAGTGARGAAAGAAAATT
ATTTTCAATAAATGGTGTAGACAAAACTGACTATCCACATACAGAAGRATAAAATTTGACT TTTATTTTGCTCTTTATACA
AGCATCAAATCAAAATTAAAGT TTAAATGTAAAACTACTACAAGGAAATATAGAAGGAGACTGTATGACATTGGCCTGAGC
TATGATTTTCTGTAGATTATTCCARARGGCAACAAAAGCARAACACACAAATGAGACTGCATAAAACTTAAAACT TTTCCA
CAGGARAAGAAGCAATGATAGAATTAAGAGAACCCACAAATGGGATAATATTTTTAAACCATACATCAGGTRAAGGGGCTCA
TATAATAATATATAAGCAACTCAACCTACTCAMAAATAAGAAAARAACTATGCTTATTARAARATAAGCAAAGAATCAGAA
TAGACATTTCCTACATCATACARAAGGCCAACCAGGTACATGAAAAAATCATAAACATTCCTAATTATCAGAGAAGTGCAA
ATCAATGCCACAATGAGATATCACCTCACACATTTTACTAGGGCTATTATAAAARAAGATGGARGATAAGTGTTGGTGAGG
ATGTGGAGAAAAAGAAACCCTGTACACTGTTGGTAGGAATGGARATTAGTACAGCCATCTTGGAARACAGTACGAAGCTTT
CTCARGAAATTATAARATTTATTTACCCTATGATCCAT

SEQ ID:46
>STAR46

ATTGTTTTTCTCGCCCTTCTGCATTTTCTGCAAATTCTGTTGAATCATTGCAGTTACTTAGGTTTGCTTCGTCTCCCCCAT
TACAAACTACTTACTIGGGTTTTTCRACCCTAGITCCCTCATTTTTATGATTTATGCTCATTTCTTTGTACACTITCGTCTTG
CTCCATCTCCCAACTCATGGCCCCTGGCTTTGGATTATTGTTTTGGTCTITTTATT TTTTGTCTTCTTCTACCTCAACACTT
ATCTTCCTCTCCCAGTCTCCGGTACCCTATCACCAAGGTTGTCATTAACCTTTCATATTATTCCTCATTATCCATGTATTC
ATTTGCARATAAGCGTATATTAACAAAATCACAGGTTTATGGAGATATAATTCACATACCTTAAAATTCAGGCTTTTAAAG
TGTACCTTTCATGTGGTTTTTGGTATATTCACAARGTTATGCATTGATCACCACCATCTGATTCCATAACATGTTCAATAC
CTCARAAAGAAGTCTGTACTCATTAGTAGTCATTTCACATTCACCACTCCCTCTGGCTCTGGGCAGTCACTGATCTTTGTG
TCTCTATGGATTTGCCTAGTCTAGGTATTTTTATGTAAATGGCATCATACAACATGTIGACCTTTTGTTTGGCTTTTTTCAT
TTAGCAAAATGTTATCAAGGTCTGTCCCTGT TGTAGCATGTATTAGCACTTCATTTCTTATATGCTGAATGATATACTTTA
TTTGTCCATCAGTTGTTCATGCTTTATTTGTCCATCAGT TGATGAACAT TTGCGTTTTTGCCACTTTGGGCTAT TAAGRAT
AATGCTACTGTGRACAAGTGTGTACAAGTTCCTCTACAAATT T TTGTGTGGACATATCCTTTCAGTTCTCTCAGGTGTATA
TCTGGGAATTGAATTGCTGGGT CGTGTAGTAGCTATGTTARAACACT TTGAGARACTGCTATAATGTTCTCCAGAGCTGTAC
CATTTTAAATTCTGTGTATGAGGATTCCACGTTCTCCACTTCCTCACCAGTGTATGGATTTGEGGGGTATACTTITITAAARL
GTGGGATTAGGCTGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAACACTTCAGGAAGCTGAGGTGGGAGGATCACT TGAGCCT
AGTAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAGGGAGACCCTGTCTCTACARAARAATAATTTAAAATAAATTAGCTGGGCGTTG
TGGCACACACCTGTAGTCCCAGCTACATGGGAGCGCTGAGGTGGARGGATTCCCTGAGCCCAGAAGTTTGAGGTTGCAGTGA
GCCATGATGGCAGCACTATACTGTAGCCTGGGTGTCAGAGCAAGACTCCGTTTCAGGGAAGAAAARARARAGTGGGATGAT
ATTTTTGACACTTTTCTTCTTGTTTTCTTAATTTCATACTTCTGGAAATTCCATTARATTAGCTGGTACCACTCTAACTCA
TTGTGTTTCATGGCTGCATAGTAATATTGCATAATATAAATATACCATTCATTCATCAAAGTTAGCAGATATIGACTGTTA
GGTGCCAGGCACTGCTCTAAGCGTTAAAGAARAACACACAARAACTTTTGCAT TCTTAGAGTTTATTTTCCAATGGAGGGG
GTGGAGGGAGGTARGAATTTAGGAAATAAATTARTTACATATATAGCATAGGGTTTCACCAGTGAGTGCAGCTTGAATCGT
TGGCAGCTTTCTTAGTAGTATAAATACAGTACTAARGATGARATTACTCTARAATGGTGTTACTTAAAT TACTGGAATAGGT
ATTACTATTAGTCACTTTGCAGCTGAAAGTGGAARCACCAT CGTARRATGTARAATAGGAAACAGCTGGTTARTGTT

SEQ ID:47

>STAR47
ATCATTAGTCATTAGGGARATGCAAATGAAARACACAAGCAGCCACCAATATACACCTACTAGGATGATTTAAAGGARAAT
AAGTGTGAAGAAGGACGTAAAGAAATTGTARCCCTGATACATTGATGGTAGARATGGATARARGT TGCAGCCACTGTGARAA
ACAGTCTGCAGTGGCTCAGAAGGT TAAATATAGAACCCCTGTTGGACCCAGGAACTCTACTCTTAGGCACCCCAAAGARTA
GAGAACAGAAATCAAACAGATGTTTGTATACTAATGTTTGTAGCATCACTTTTCACAGGAGCCARAAGGTGGAAATAATCC
AACCATCAGTGAACARATGAATGTAATAAAAGCAAGGTGGTCTGCATGCAATGCTACATCATCCATCTGTAARAAACGARC
ATCATTTTGATAGATGATACAACATGGGTGGACATTGAGAACATTATGCT TAGTGAAATARGCCAGACACAARAGGARTAT
ATTGTATAATTGTAATTACATGAAGTGCCTAGAATAGTCAAATTCATACAAGAGARAGTGGGATAGGARTCACCATGEGCT
GGAAATAGGGGGAAGGTGCTATACTGCTTATTGTGGACARGGT TTCGTAAGARAT CATCAAAATTGTGGGTCTAGATAGTG
GTGTTGCTTATGCAACCCTGTGAATATATTGAATGCCATGGAGTGCACACT TTGGTTAAAAGGT TCARATGATARRTATTG
TGTTATATATATTTCCCCACGATAGAAAACACGCACAGCCAAGCCCACATGCCAGTCTTGTTAGCTGCCTTCCTTTACCTT
CAAGAGTGGGCTGRAGCTTGTCCAATCT TTCAAGGTTGCTGARGACTGTATGATGGAAGTCATCTGCATTGGGARAGAAAT
TAATGGAGAGAGGAGAAAACTTGAGAATCCACACTACTCACCCTGCAGGGCCAAGARCTCTGTCTCCCATGCTTTGCTGTC
CTGTCTCAGTATTTCCTGTGACCACCTCCTTTTTCAACTGAAGACT TTGTACCTGAAGGGGTTCCCAGGTTTTTCACCTCG
GCCCTTGTCAGGACTGATCCTCTCAACTA

SEQ ID:48
>STAR4B
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ATCATGTATTTGTTTTCTGAAT TAATTCT TAGATACAT TAATGTTTTATGT TACCATGARTGTGATAT TATAATATAATAT
TTTTAATTGGTTGCTACTGT T TATAAGAATTTCATTTTCTGTTTACT TTGCCTTCATAT CTGAAAACCTTGCTGATTTGAT
TAGTGCATCCACARATTTTCT TGGATTTTCTATGGGTAATTACAAATCTCCACACAATGAGETTGCAGTGAGCCARGATCA
€ACCACTGTACTCCAGCCTGEGCEACAGAGTGAGACACCATCTCACAARARCACATAARCARACARACAGARACTCCACAC
AATGACRACGTATGTGCTTTCTTTTTTTCTTCCTCTTTCTATAATATTTCTTTGTCCTATCTTAACTGAACTCGCCAGAAR
CCCCAGGACAATGATARATACGAGCAGTGTCAACAGACATCTCATTCCCTTTCCTAGCT TTTATAAARATARCGATTATGC
TTCAACATTACATATGCTCGTGTCEATGETI TTGTTATAGATARGCT TATCAGGTTAAGARATTTGTCTGCGTTTCCTAGT
TTGGTATAARGATT TTAATATARATGAATGT TGTATTTTATCATCT TATT T T TTTCCTACATCTGCTAAGGTAATCCTCTG
TETTCCCCTTTTCARTCTCCTAATGTEGTGARTGACATTAAAATACCTTCTATTGT TAARATATTCTTGCAACGCTGTATA
GAACCAATGCCTTTATTCTGTATTGCTGATGEATTTTTGARAAATATGTAGGTGGACT TAGT TTTCTAAGGGGAATAGAAT
TTCTAATATATTTAAAATAT TTTGCATGTATGT TCTGAAGGACATTGETGTGTCATTTCTATACCAT CTGGCTACTAGAGG
AGCCGACTGAARGTCACACTGCCCGAGGAGGGGAGAGGTGCTCTTCCGTTTCTGETGTCTETAGCCATCTCCAGTGGTAGC
TGCAGTGATAATAATGCTGCAGTGCCGACAGT TCTGGAAGGAGCAACAACAGTGAT TTCAGCAGCAGCAGTATTGCGGEAT
CCCCACGATGGAGCAAGGGAAATAATTCTGGAAGCAATGACAATATCAGCTGTGGCTATAGCAGCTGAGATGTGAGTTCTC
ACGGTGGCAGCTTCARGGACAGTAGTGATGETCCAATGGCGCCCAGACCTAGRAATGCACATTTCCTCAGCACCGGCTCCA
GATGCTGAGCTTGGACAGCTGACGCCT

SEQ ID:49

>STAR4Y
AAACCAGAARCCCAAAACAATGGGAGTGACATGCTAAAACCAGAAACCCARAACAATGGGAGGGTCCTGCTAARCCAGAAA
CCCAAAACAATGGGAGTGAAGTGCTAAAACCAGAAACCCARAACARTGGGAGTGTCCTGCTACACCAGRARCCCARAACGA
TGGGAGTGACGTGATAARACCAGACACCCARRACAATGGEAGTGACECTGCTARACCAGAAACCCAAAACAATGGGAGTGAC
GTGCTAAAACCTGGAAACCTAAAACAATGCGAGTGAGGTGCTAACACCAGAATCCATAACAATGTGAGTGACGTGCTAAAC
CAGAACCCAAAACAATGCGAGTGACGTGCTAAAACAGGAACCCARAACAATGAGAGTGACGTGCTARACCAGRARCCCARA
ACAATGGGAATGACGTGCTAARACCGGAACCCAAAACARTGGGAGTGATGTGCTAAACCAGARACCCARAACAATGGGAAT
GACATGCTARAACTGGAACCCAAAACAATGGTAACTAAGAGTGATGCTAAGGCCCTACATTTTGGTCACACTCTCAACTAA
GTGAGAACTTGACTGAABAGGAGGATTTTTTT T TCTAAGACAGAGT TTTGGTCTGTCCCCCAGAGTGCGAGTGCAGTGGCAT
GATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCCGGGTTCAGGCCATTCTCCTECCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGAATACAGS
CACCCGCCACCACACTTGGCTAATTTTTTGTAT TT TTAGTAGAGATGGGGT TTCACCATATTAGCAAGGATGGTCTCRATC
TCCTGACCTCGTGATCTGCCCACCTCAGGCTCCCAAAGTGCTCGGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCAGCARRAAGGA
GGAATTTTTAAAGCAAAATTATGGGAGGCCATTGTTT TGAACTAAGCTCATGCAATAGGTCCCAACAGACCAAACCARACC
AAACCAARATGGAGTCACTCATGCTARATGTAGCATAATCARA

SEQ ID:50

>STARS0
CAACCATCGTTCCGCAAGAGCGGCTTGTTTATTAAACATGAAATGAGGGAAAAGCCTAGTAGCTCCATTGGATTGGGAAGA
ATGGCAAAGAGAGACAGGCGTCATTTTCTAGAAAGCAATCT TCACACCTGTTGGTCCTCACCCATTGAATGTCCTCACCCA
ATCTCCAACACAGAAATGAGTGACTGTGTGTGCACATGCCTGTGCATGTGTGAAAGTATCAGTGTGAATGTGTCTATATGG
GAACATATATGTGATTGTATGTGTGTAACTATGTGTGACTGGCAGCGTGGGGAGTGCTGCTTGCGAGTGTGCTGTGATGTGA
GTATGCATGAGTGGCTGTGTGTATGACTGTGGCGEGAGGCGGAAGGGGAGAAGCAGCAGGCTCAGGTGTCGCCAGAGAGGC
TGGGAGGAAACTATARACCTGGGCAATTTCCTCCTCATCAGCGAGCCTTTCTTGGGCAATACGGGGCAGAGCTCAAAGTTCA
CAGAGATAGTGCCTGCGAGGCATGAGGCAAGGCGEAAGTACTGCCAGGAGGEGCAGAGGGETCTGACACTTGAGGGGTTCTA
ATGGGAAAGGAAAGACCCACACTGAATTCCACTTAGCCCCAGACCCTGEGCCCAGCGGTGCCGGCTTCCAACCATACCAAC
CATTTCCARGTGTTGCCGGCAGAAGTTAACCTCTCTTAGCCTCAGTTTCCCCACCTGTARAATGGCAGAAGTAACCAAGCT
TAC CTTCCCGGCAGTGTGTGAGGATGAAAAGAGCTATGTACG‘I'GATG&!ACTTAGAAGAAGGTCTAGGGTGTGAGT GGTACT
CGTCTGGTGRETGTGCAGAAGACAT TCTAGGCAATGAGGACTGGEGAGAGCCTGGCCCATGGCTTCCACTCAGCARGGTCA
GTCTCTTGTCCTCTGCACTCCCAGCCTTCCAGAGAGGACCTTCCCAACCAGCACTCCCCACGCTGCCAGTCACACATAGTT
ACACACATACAATCACATATATGTTCCCATATAGACACATTCACACTCATACCTTCACACATGCACACGCATGTGCACACA
CAGTCACTCATTTCTGTGTTGGAGAT TGGGTGAGGACATTCAATGGGTGAGGACCAACAGGTGTGAAGATTGCTTTCTAGA
AAATGACTCCTGTCTCTCTTTGCCATTCTTCCCAATCCGATGEAGCTACTAGGCTTTTCCCTCATTTCATGTTTAATRAAC
CTTCCCAATGGCGARATGGGCTTTCTCAAGAAGTGGTGAGTGTCCCATCCCTGCGGTGGGGACAGGGGTGGCAGCGGACAA
GCCTGCCTGGAGGGAACTGTCAGGCTGATTCCCAGTCCARCTCCAGCTTCCAACACCTCATCCTCCAGGCAGTCTTCATTC
TTGGCTCTAATTTCGCTCTTGTTTTCTTT T TTATT T TTATCGAGAACTGGGTGGAGAGCTTTTGGTGTCATTGGGGATTGC
TTTGAAACCCTTCTCTGCCTCACACTGGGAGCTGGCTTGAGTCAACTGGTCTCCATGGAATTTCTTTTTTTAGTGTGTARA
CAGCTAAGTTTTAGGCAGCTGTTGTGCCECTCCAGGGTGGARAGCAGCCTGTTGATGTCGAACTGCTTGGCTCAGATTTCTT
GGGCABRACAGATGCCGTGTCTCTCAACTCACCAATTARGAAGCCCAGARAATGTGGCTTGGAGACCACATGTCT GGTTATG
TCTAGTAATTCAGATGGCTTCACCTGGGAAGCCCTTTCTGAATGTCAAAGCCATGAGATAAAGGACATATATATAGTAGCT
AGGGTGGTCCACTTCTTAGGGGCCATCTICCGGAGGTGGTGAGCACTAAGTGCCAGGAAGAGAGGAAACTCTGTTTTGGAGC
CAAAGCATAAAAAAACCTTAGCCACAARCCACTGAACATTTGTTTTCTGCAGCTTCTGAGTCCAGGGAGGGCTTCTGAGGA
GAGGEGCAGCTSGAGCTGETAGGAGT TATGTGAGATGGAGCAAGGGCCCTTTAAGAGGTGGGAGCAGCATGAGCARAGGCA
GAGAGGTGGTAATGTATAAGGTATGTCATGCCARAGAGTTTGGCTGCAACAGAGTTTACAGRATAGAARAATTCARCACTA
TTAATTGAGCCTCTACTACGTGCTCGACATTGTTCTAGTCACTGAGATAGGTTTGGTATACAAAACRAAATCCATCCTCTA
TGGACATTTTAGTGACTAACAACAATATARATAATAAAAGTGAACAARAGCTCAARACATGCCAGGCACTATTATTTATTT
ATTTATTTATTTATTTATTTATTTTTTGAAACAGAGTCTCGCTCTETTGCCCAGGCTGEGAGTGTAGTGGTGCEATCTCGGC
TCACTG

SEQ ID:51
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>STARS1

TCACAGGTGACACCAATCCCCTGACCACGCTTTGAGAAGCACTGTACTAGATTGACTTTCTAATGTCAGTCTTCATTTTCT
AGCTCTGTTACAGCCATGGTCTCCATATTATCTAGTACAACACACATACAAATATGTGTGATACAGTATGAATATARTATA
ARAATATGTGTTATAATATAAATATAATATTAARATATGTCTTTATACTAGATAATAATACTTAATAACGTTGAGTGTTTA
ACTGCTCTAAGCACTTTACCTGCAGGAARCAGT TTTT TITT TATT T TGGTGAAATACARCTAACATARATTTATTTACAAT
TTTAAGCATTT TTAAGTGTATAGT TTAGTGGAGTTAATATATTCARARTGTTGTGCAGCCGTCACCATCATCAGTCTTCAT
AACTCTTTTCATATTGTAAAATTAAAAGTTTATGCTCATTTAAARATGACTCCCAATTTCCCCCCTCCTCAACCTCTIGGAA
ACTACCATTCTATTTTCTGCCTCCGTAGT TTTGCCCACTCTAAGTACCTCACATAAGTGGAATTTGTCTTATTTGCCTGTT
TGTGACCGGCTGATTTCAT T TAGTATAATGTCCTCRAGT TTTATTCACGTTATATAGCATATGTCATAATTTTCTTCACTT
TTAAGCTTGAGTAATATTTCATCGTATGTATCTCACATTTTGCTTATCCATTCATCTCTCAGTGGACACTTGAGTTGCTTC
TACATTTTAGCTGTTGTGAATACTGCTGCTATGAACATGGGTGTATARATATCTCAAGACCTTTTTATCAGTTTTTTARAA
TATATACTCAGTAGTAGTTTAGCTGGATTATATGCTAATTTTATTT TTAATTTT TGAGGAACTGTCCTACCCTTITTATTCA
ATAGTAGCTATACCAATTGACAATTGGCATTCCTACCAACAGEGCATAAGGGTTCTCARTTCTCCACATATTCCCTGATAC
TTGTTATTTTCAGGTGTITTTTT T T T TITTITITT T T TATGGGAGCCATGTTAATGCGTGTAAGGTGATATTTCATTATAG
TTTTGATTTGCATTTCCCTAATGATTAGTGATGITAAGCATCTCTTCATGTGCCTATTGGCCATTTGTATATCTTCTTTAA
AAATATATATATACTCATTCCTTTGCCCAT TTTTIGAATTATGTTTATT TTTTGT TATTGAGTTTCAATACTTTTCTATATA
ACCTAGGTATTAATCCTTTATCAGACTTAAGATTTGCARATATTCTCTTTCATTCCACAGGTTGCTAATTCTCTCTGTTGG
TAATATCTITTTGATGCTGTTGIGTCCAGAATTGAT TCATTCCTGTGGGTTCTTGGTCTCACTGACTTCARGAATARAGCTG
CGGACCCTAGTGGTGAGTGTTACACTTCTTATAGATGGTGTTTCCGEAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCCAGAGTTTCTTC
CTTCCAATGGGTTCATGGTCTTGCTGACTTCAGGAATGAAGCCGCAGACCTTCGCAGTGAGGTTTACAGCTCTTARAGGTG
ﬁ GCGTGTCCAGAGTTGTTTGTTCCCCCTGGTGGGTTCGTGGTCTTGCTGACT TCAGGAARTGARGCCGCAGACCCTCGCAGTG
AGTGTTACAGCTCATAARGGTAGTGCGGACACAGAGTGAGCTGCAGCAAGATTTACTGTGAAGAGCAARAAGAACAAAGCTT
CCACAGCATAGAAGGACACCCCAGCGEGTTCCTGCTGCTGGCTCAGGTGGCCAGTTATTATTCCCTTATTTGCCCTGCCCA
CATCCTGCTGATTGGTCCATTTTACAGAGTACTGATTGGTCCATTTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTA
GCTAGACACAGAGTGCTGATTGCTGCATTCTTACAGAGTGCTGATTGGTGCAT TTACAGTCCT TTAGCTAGATACAGRACG
CTGATTGCTGCGTTTTTTACAGAGTGCTGATTGETGCATTTACAATCCTTTAGCTAGACACAGTGCTGATTGGTGGGTTTT
TACAGAGTGCTGATIGGTGCGTCTT TACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTAGCTAGACACAGAGTGCTGATT
GGTGCGTTTATAATCCTCTAGCTAGACAGAAAAGTTTTCCARGTCCCCACCTGACCGAGAAGCCCCACTGGCTTCACCTCT

CACTGTTATACTTTGGACATTTGTCCCCCCARAATCTCATGTTGARATGTAACCCCTAATGTTGGAACTGAGGCCAGACTG
GATGTGGCTGGGCCATGGGGA

SEQ ID:52
>STARS52

CTTATGCCATCTGGCGGTGCCATGTGGAACTTCGCTGARGAAGCTAAATTTACTGACCATCTGTGCCTAGAGCGGGTTTCT
CCARGGAARGGCTCTGTAAATCTCGTCCTTTTGARATCTAGGGGARRACAGCCTCCTTCACTGAGGAT TAATTTAARGARR
GGGGGAAATAGGAARATTCCATGCGTTGGAAGTCCATTTAGATTTCTACATGAACCATCATATATGTGCACTACATAATTC
TTATTTTTTTATTTTTAAAAAAGGGATAATTTATATTCCAGTGACARGTTTGGGAARGGCCAAGGCAAGCARTTGAGTTGA
ACATTATGTAGCGTTTATATAGACCTTGCAGACGTCTGTGCAATATCCACCACTGAACACCTGAGGTCGTACTCAAGTCTC
TCTGGCCCCTGGETARTGTGACTCCCTTCCTTTATTTGCATGAATCGCCTGGATTGGEGTCTCAGGTTTTTAAAACGTCARGG
TTTACGCCTATTGTTGTCAACCAATCAGCATCCTACTTTGACGTGAT TGGCTTCTACTGTAGGTGTCAATCATCCAARATT
TGCATACTACTCCTCAGECCGCCCGGAGCCTGTCAGTCGGCTGTGGCAGCT GGAAGAGARGGAATCGGACGGAGARGAATG
AARAATCACTTTGCTTTCGCAARGCGAARGAARAGTATTCTTTTCCTCATTATTTTTAAATARATTTGATTGTATATTTAC
CTAATAAAATAARCATTCAATTAAACAARAATAAGCAACTATCAARGATTTGTTTACTAATTTTCGTAATGTTTACTGTTT
CAATAAGTAGCCAAAGGAATATTAAAACACAARAATATGAATGCTGATAAT TTTATGTCATARAGACCATTTTAAAACTAR
AAGTGAACATGGGGTTTCTARATAARATTACCCTGCTAGCCTARABRACACTGCTTTCARTACTTGGGCATGCTGARAGTGC
TGCATCCTAAGATAAAAAATACACCAAGGGGGGGATTTCARAGAACATTATTTTGCTTTTAATAATCCTGTATTTCTGTCA
CTTTGCCCTTTTTATTTATTTACCGTGAACTCACAGACAGAATAT TACTTGGAGTTTCTGARATACTTGTGTTTGTACATT
TCTCATCTTACACGTACCCACACACCCCAAARTAAAAAAACRAAGANGAG

SEQ ID:53
>STARS3

CCCTGAGGAAGATGACGAGTAACTCCGTARGAGAACCTTCCACTCATCCCCCACATCCCTGCAGACGTGCTATTCTGTITAT
GATACTGGTATCCCATCTGTCACTTGCTCCCCAAATCATTCCCTTCTTACAATTTTCTACTGTACAGCATTGAGGCTGRAC
GATGAGAGATTTCCCATGCTCTTTCTACTCCCTGCCCTGTATATATCCGGGGATCCTCCCTACCCAGGATGCTGTGGGGTC
CCAAACCCCAAGTARGCCCTGATATGCGGGCCACACCTTTCTCTAGCCTAGGAATTGATAACCCAGGCGAGGAAGTCACTG
TCGCATCARCAGATECETTCACTTCGAGGARCCETGGAACGCETGTGCAGETCCTGAGATAGGGCAGARTCGGAGTETGCAG
GGTCTGCAGGTCAGGAGGAGTTGAGATTGCGTTGCCACGTGGTGGGAACTCACTGCCACTTATTTCCTTCTCTCTTCTTGC
CTCAGCCTCAGGGATACGACACATGCCCATGATGAGAAGCAGRACGTGGTGACCTTTCACGAACATGGGCATGGCTGCGGA
CCCCTCGTCATCAGGTGCATAGCARGTGARAGCAAGTGTTCACAACAGTGAARAGTTGAGCGTCATTTTTCTTAGTGTGCC
ARGAGTTCGATGTTAGCGTTTACGTTGTATTTTCTTACACTGTGTCATTCTGT TAGATACTAACATTTTCATTGATGAGCA
AGACATACTTAATGCATATTTTGGTTTGTGTATCCATGCACCTACCT TAGAARACARGTATTGTCGGTTACCTCTGCATGEG
AACAGCATTACCCTCCTCTCTCCCCAGATGTGACTACTGAGGGCAGT TCTGAGTGTTTARTTTCAGATTTTTTCCTCTGCA
TTTACACACACACGCACACAARCCACACCACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACCAAGTA
CCAGTATAAGCATCTGCCATCTGCTTTFICCCATTGCCATGCGTCCTGGTCAAGCTCCCCTCACTCTGTTTCCTGGTCAGCA
TGTACTCCCCTCATCCGATTCCCCTGTAGCAGTCACTGACAGTTAATARACCTTTGCAAACGTTCCCCAGTTGTTTGCTCE
TGCCATTATTGTGCACACAGCTCTGTGCACGTGTGTGCATATTTCT TTAGGARAGATTCTTAGAAGTGGAATTGCTGTGTC
ARAGGAGTCATTTATTCAACARAACACTAATGAGTGCGTCCTCGTGCTGAGCCCTGTTCTAGGTGCTGGAGCGACGTCAGE
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GRACAAGGCAGACAGGAGTTCCTGACCCCCGTTCTAGAGGAGGATGTTTCCAGTTGITGGETTTTGTTTGTTTGTTTCITC
TAGAGATGGTGGTCTTGCTCTGTCCAGGCTAGAGTCGCAGTGGCATGATCATAGE

SEQ ID:54

>STARS4 : '
CCATAARAGTGTTTCTARACTGCAGAAAAAT CCCCCTACAGT CTTACAGTTCAAGRATTTTCAGCATGAAATGCCTGGTAG
ATTACCTGACTTTTTTTGCCAAAAATAAGGCACAGCAGCTCTCTCCTGACTCTGACTTTCTATAGTCCTTACTGAATTATA
GTCCTTACTGAATTCATTCTTCAGTGTTGCAGTCTGAAGGACACCCACATTTTCTCTTTGTCTTTGTCAATTCTTTGTGTT
GTRAGGGCAGGATGT T TAARAGTTGRAGTCATTGACTTGCARRATGAGARATTTCAGAGGGCATTTTGTTCTCTAGACCAT
GTAGCTTAGAGCAGTGTTCACACTGAGGCTTGCTGCTAATGTTTCTGCAGT TCTTACCAATAGTATCATTTACCCAGCAACA
GGATATGATAGAGGACTTCGAAAACCCCAGARAATG T TTTGCCATATATCCAAAGCCCTTTGGGARATGGARAAGGAATTGC
GGGCTCCCATTTTTATATATGGATAGATAGAGACCARGAAAGACCAAGGCAACTCCATGTGCT TTACATTAATAARGTACA
AAATGTTAACATGTAGGAAGTCTAGGCGAAGTTTATGTGAGAATTCTTTACACTMTTTTGCAACATTTTAATGCAAGTC'_I’
GAAATTATGTCAAAATAAGTAAAAATTTTTACAAGTTAAGCAGAGAATAACAATGATTAGTCAGAGRAATARGTAGCARAAA
TCTTCTTCTCAGTATTGACTTGGTTGCTTTTCAATCTCTGAGGACACAGCAGTCTTCGCTTCCAAATCCACAAGTCACATC
AGTGAGGAGACTCAGCTGAGACTTTGGCTAATGT TGGEGGGGTCCCTCCTGTGTCTCCCCAGGCGCAGTGAGCCTGCAGGCC
GACCTCACTCGTGGCACACAACTARATCTGGGGAGRAAGCAACCCGATGCCAGCATGATGCAGATATCTCAGGGTATGATCG
GCC

SEQ ID:55

>STARSS
CCTGAACTCATGATCCGCCCACCTCAGCCTCCTGAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCAGCCGCAACACA
CTCTTGAGCAACCAATGTGTCATAAAAGARATAAAATGGAAATCAGRAAGTATCTTGAGACAGACAAAAATGCAAACACAA
CATACCAAAATTTATGGGACACAGCARAAGCAGTTTTAGGAGGGAAGTTTATAGTGATGAATACCTACCTCARAATCATTA
GCCTGATTGGATGACACTACAGTGTATAAATGAATTGARAACCACATTGTGCCCCATACATATATACAATTTTTATTTGTT
AATTAAAAATAAAATAAAACTTTAAAAAAGAAGAARAGAGCTCAAATAAACARCCTAACTTTATACCTCAAGGAAATAGARG
AGCCAGCTAAGCCCARAGTTGACAGAAGGCARAAAAATATTGGCAGARAGARATGAAACAGAGACTAGAAAGACAATTGAAG
AGATCAGCAAAACTA

SEQ ID:56

>STARS6
ACACAGGARBAAGATCGECAATTGTTCAGCAGAGCTTTGAACCGGGEATGACCGTCTCCCTCGTTGCCCGGCAACATGGTGTA
GCAGCCAGCCAGTTATTTCTCTGGCGTAAGCAATACCAGGAAGGAAGTCT TACTGCTGTCGCCGCCGGAGARCAGGTTGTT
CCTGCCTCTGAACTTGCTGCCGCCATGAAGCAGATTARAGAACTCCAGCGCCTGCTCGGCARGARAACGATGGARAATGAA
CTCCTCARRGAAGCCGTTGAATATGGACGGGCARRAAAGTGGATAGCGCACGCGCCCTTATTGCCCGGGGATGGGGAGTAA
GCTTAGTCAGCCGTTGTCTCCGEGTGTCGCETGCGCAGT TGCACGTCATTCTCAGACGAACCGATGACTGGATGGATGGCC
GCCGCAGTCGTCACACTGATGATACGGATGTGCTTCTCCGTATACACCATGT TATCGGAGAGCTGCCAACGTATGGTTATC
GTCGGGTATGGGCGCTGCTTCGCAGACAGGCAGAACTTGATGGTATGCCTGCGATCAATGCCAAACGTGTTTACCGGATCA
TGCGCCAGAATGCGCTGTTGCTTGAGCGARAACCTGCTGTACCGCCATCGARACEEEGCACATACAGGCAGAGTGGCCGTGA
RAGAAAGCAATCAGCGATGGTGCTCTGACGEGTTCCAGTTCTGCTGTGATAACGGAGAGAGACTGCGTGTCACGTTCGCGC
TGGACTGCTGTG

SEQ ID:57

>STARS7
TCCTTCTGTAAATAGGCAARATGTATTTTAGTITCCACCACACATGTTCTTTTCTGTAGGGCTTGTATGTTGCAAATTTTA
TCCAATTATTCAATTAACACTATACCAACARTCTGCTAATTCTGEGAGATGTGEGCAGTGAATAAAAAAGTTATAGTTTCTGA
TTTTGTGGAGCTTGGACTTTAATGATGGACRARACAACACATTCTTAAATATATATTTCATCAARATTATAGTGGGTGAAT
TATTTATATGTGCATTTACATGTGTATGTATACATAAATGGGCGETTACTGGCTGCACTGAGAATGTACACGTGGCGCGARA
CGAGGCTGGGCGGTCAGAGRAGGCCTCCCAAGRAGGTGGCTTTGAAGCTGAGTGGTGCTTCCACGTGAAAAGGCTGGAAAG
GGCATTCCAAGAARAAGGCTGAGGCCAGCGGGAAAGAGGTTCCAGTGCGCTCTGGGAACGGARAGCGCACCTGCCTGARACG
ARAATGAGTGTGCTGAAATAGGACGCTAGAAAGGGAGGCAGAGGCTGGCAARAGCGACCGAGGAGGAGCTCAAAGGAGCGA
GCGGGGAAGGCCGCTGTGBAGCCTGGAGCAAGCACT TCGGAAGCGCTTCTGAGCGEGGTAAGGCCGCTGGGAGCATGAACTG
CTGAGCAGGTGTGTCCAGRATTCGTEEGTTCTTGGTCTCACTGACTTCAAGAATGAAGAGGGACCGCGGACCCTCGCGGTG
AGTGTTACAGCTCTTAAGGTGGCGCGTCTGGAGTT TGTTCCTTCTGATGT TCGGATGTGTTCAGAGTTTCTTCCTTCTGGT
GGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTCAGGAGTGAAGCTGCAGACCTTCGCGGTGAGTGTTACAGCTCATAAAAGCAGGGTGGACT
CAAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTATTGCAAAGAATGARAGAACRAAGCT TCCACACTGTGCGAAGGGGACCCCAGCGGGT
TGCCACTGCTGGCTCCGCAGCCTGCTTTTATTCTCTTATCTGGCCCCACCCACATCCTGCTGATTGGTAGAGCCGAATGGET
CTGTTTTGACCGCECTGATTGGTGCGTTTACAATCCCTGCGCTAGATACARAGGTTCTCCACGTCCCCACCAGATTAGCTA
GATAGAGTCTCCACACRAAGGTTCTCCAAGGCCCCACCAGAGTAGCTAGATACAGAGTGTTGATTGGTGCATTCACARACC
CTGAGCTAGACACAGGGTGATGACTGGTGTGT TTACARACCTTGCGGTAGATACAGBGTATCAATTGGCGTATTTACAATC
ACTGAGCTAGGCATAAAGGTTCTCCAGETCCCCACCAGACT CAGGAGCCCAGCTGECTTCACCCAGTGG

SEQ ID:58

>STARSS8

AAGTTTACCTTAGCCCTAAATTATTTCATTGTGAT TGGCATT PTAGGAAATATGTAT TAAGGAATGTCTCTTAGGAGATAA
GGATAACATATGTCTAAGAAAATTATATTGAAATAT TATTACATGAACTARARTGTTAGAACTGAARAARAATTATTGTAA
CTCCTTCCAGCGTAGGCAGGAGTATCTAGATACCAACTTTAACBACTCAACTTTAACAACTTCGAACCAACCAGATGGCTA
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GGAGATTCACCTATTTAGCATGATATCTTTTATTGATAAAAARATATARAACTTCCATTARATTTT TARGCTACTACAATC
CTATTAAATTTTAACTTACCAGTGTTCTCAATGCTACATAATTTARAATCATTGARATCTTCTGATTTTAACTCCTCAGTC
TTGAAATCTACTTATTTTTAGTTACATATATATCCAATCTACTGCCGCTAGTAGAAGAAGCTTGGAATTTGAGAAARARAT
CAGACGTTTTGTATATTCTCATATTCACTAATTTATTTTTTAAATGAGT TTCTGCAATGCATCAAGCAGTGGCARAACAGG
BAGAAAAATTAAAATTGGTTGAARAGATATGTGTGCCAAACAATCCCTTGAAATTTGATGAAGTGACTAATCCTGAGTTATT
GTTTCAAATGTGTACCTGTTTATACARGGGTATCACCTTTGARATCTCAACATTARATGAAATTTTATAAGCAATTTGTTG
TAACATGATTATTATAAAATTCTGATATAACATTTTTTATTACCTGTTTAGAGTTTAAAGAGAGARAAGGAGTTAAGAATA
ATTACATTTTCATTAGCATTGTCCGGGTGCAAAAACT TCTAACACTATCTTCAAATCTTTTTCTCCATTGCCTTCTGAACA
TACCCACTTGGGTATCTCATTAGCACTGCAAATTCAACAT TTTCCGATTGCTAATTTTTCTCCCTARATATTTATTTGTTTT
CTCAGCTTTAGCCAATGTTTCACTATTGACCATTTGCTCAAGTATAGTGACGCTTCAATGACCTTCAGAGAGCTGTTTCAG
TCCTTCCTGGACTACTTGCATGCTTCCARCAARATGAAGCACTCTTGATGTCAGTCACTCAAATAAATGGAAATGGGCCCA
TTTACTAGGAATGTTAACAGARTAAARAGATAGACGTGACACCAGTTGCTTCAGTCCATCTCCATTTACTTGCTTAAGGCC
TGGCCATATTTCTCACAGTTGATATGECGCAGGGCACATGTTTARATGGCTGTTCTIGTAGGATGGTTTGACTGTTGGATT

CCTCATCTTCCCTCTCCTTAGGAAGEAAGGTTACAGTAGTACTGTTGGCTCCTGGAATATAGATTCATAAAGAACTAATGG
AGTATCATCTCCCACTGCTCTITGT

SEQ ID:59
>STARS59

GAGATCACGCCACTGCACTCCAGCCTGGGGGACAGAGCAAGACTCCATCTCAGARACARACARACACACAAAGCCAGTCAR
GGTGTTTAATTCGACGGTGICAGGCTCAGGTCTCTTGACAGGATACATCCAGCACCCGCGGGARACGTCGATGGGTGGGGT
GGARTCTATTTTGTGGCCTCAAGGGAGGCT T TGAGAGGTAGTCCCGCARGCGETGATGGCCTAAGGARGCCCCTCCGCCCA
AGAAGCGATATTCATTTCTAGCCTGTAGCCACCCRAAGAGGGAGAATCGGECTCGCCACRGACCCCACAACCCCCARCCCAC
CCCACCCCCACCCCTCCCACCTCGTGAAATGGGCTCTCGCTCCGTCAGGCTCTAGTCACACCGTGTGGTTTTGGAACCTCC
AGCGTGTGTGCEGTGEETTGCETGGTEGGGETGEECEGCCGGCTGTGGACAGAGGAGGGCATARAGCGGCGEGTGTCCCGCGGGTG
CCCGGGACGTGGGGCETGEEECETGECTGGEGTGECCAGAGCCTTGGGAACTCGTCGCCTGTCGGGACGTCTCCCCTCCTG
GTCCCCTCTCTGACCTACGCTCCACATCT TCGCCGTTCAGTGEGGACCT TGTGCGTGGAAGTCACCATCCCTTTGGACTTT
AGCCGACGARGGCCGGGCTCCCAAGAGTCTCCCCGGAGGCEGEECCTTGEGGCAGGCTCACAAGGATGCTGACGGTGACGGT
TGGTGACGGTGATGTACTTCGGAGGCCTCGGGCCAATGCAGAGGTATCCATTTGACCTCGGTGGGACAGGTCAGCTTTGCG
GAGTCCCGTGCGTCCTTCCAGAGACTCATCCAGCGCTAGCAAGCATGGTCCCGAGG

SEQ ID:60

>STARGO
AGCAGTGCAGAACTGGGGAAGAAGARGAGTCCCTACACCACTTAATACTCAADAGTACTCGCAARAAATAACACCCCTCAC
CAGGTGGCATNATTACTCTCCTTCATTGAGRARATTAGGARACTGGACT TCGTAGAAGCTAATTGCTTTATCCAGAGCCAC
CTGCATACAARCCTGCAGCGCCACCTGCATACAAACCTGTCAGCCGACCCCARAGCCCTCAGTCGCACCAAGCCTCTGCTG
CACACCCTCGTGCCTTCACACTGGCCGTTCCCCARGCCTGGGGCATACTNCCCAGCTCTGAGAAATGTATTCATCCTTCAA
AGCCCTGCTCATGTGTCCTNNTCAACAGGARAATCTCCCATGAGATGCTCTGCTATCCCCATCTCTCCTGCCCCATAGCTT
AGGCANACTTCTGTGGTGGTCAGTCCTGGGCTGTGCTGTGATGTGTTCGCCTGCNATGTNTGTTCTTCCCCACAATGATGG
GCCCCTGAATTCTCTATCTCTAGCACCTGTGCTCAGTAARGGCTTGGEAAACCAGGCTCARAGCCTGGCCCAGATGCCACC
TTTTCCAGGGTGCTTCCGEGGGCCACCAACCAGAGTGCAGCCTTCTCCTCCACCAGGAACTCTTGCAGCCCCACCCCTGAG
CACCTGCACCCCATTACCCATCTTTGTTTCTCCGTGTGATCGTATTATTACAGAATTATATACTGTATTCTTAATACAGTA
TATAATTGTATAATTATTCTTAATACAGTATATAATTATACAAATACAARATATGTGTTAATGGACCGTTTATGTTACTGG
TAARGCTTTAAGTCAACAGTGGGACATTAGTTAGGTTTTTGGCGAAGTCAAAAGTTATATGTGCATTTTCAACTTCTTGAG
GGGTCGGTACNTCTNACCCCCATGTTGT TCAANGGTCAACTGTCTACACATATCATAGCTARTTCACTACAGARATGTTAG
CTTGTGTCACTAGTATCTCCCCTTCTCATAAGCTTAATACACATACCTTGAGAGAGCTCTTGGCCATCTCTACTAATGACT
GAAGTTTTTATTTATTATAGATGTCATAATAGGCATAAARCTACATTACAT CATTCGAGTGCCAATTTTGCCACCTTGACC
CTCTTTTGCAAAACACCAACGTCAGTACACATATGAAGAGGAAACTGCCCGAGAACTGAAGTTCCTGAGACCAGGAGCTGC
AGGCGTTAGATAGAATATGGTGACGAGAGTTACGAGGATGACGAGAGTABRATACTTCATACTCAGTACGTGCCAAGCACTG
CTATAAGCGCTCTGTATGTGTGAAGTCATTTAATCCTCACAGCATCCCACGGTGTAATTATTTTCATTATCCCCATGAGGG
AACAGAAACTCAGAACGGTTCARCACATATGCGAGAAGTCGCAGCCGGTCAGTGAGAGAGCAGGTTCCCGTCCAAGCAGTC
AGACCCCGAGTGCACACTCTCGACCCCTGTCCAGCAGACTCACTCGTCATAAGGCGGGGAGTGNTCTGTTTCAGCCAGATG
CTTTATGCATCTCAGAGTACCCAAACCATGAAAGARTGAGGCAGTATTCANGAGCAGATGGNGCTGGGCAGTAAGGCTGGG
CTTCAGAARTAGCTGGAAAGCTCAAGTNATGGGACCTGCAAGARARATCCATTGTTTNGATAAATAGCCARAGTCCCTAGGC
TGTAAGGGGAAGGTGTGCCAGGTGCARGTGGAGCTCTAATGTAAAATCGCACCTGAGTCTCCTGGTCTTATGAGTINCTGGG
TGTACCCCAGTGARAGGTCCTGCTGCCACCAAGTGGGCCATGETTCAGCTGTGTAAGTGCTGAGCGGCAGCCGGACCGCTT
CCTCTAACTTCACCTCCARAGGCACAGTGCACCTGGTTCCTCCAGCACTCAGCTGCGAGGCCCCTAGCCAGGGTCCCGGCC

CCCGGCCCCCEGCAGCTGCTCCAGCTTCCTTCCCCRACAGCATTCAGGATGGTCTGCGTTCATGTAGACCTTTGTTTTCAGT
CTGTGCTCCGAGGTCACTGGCAGCACTAGCCCCGGCTCCTGT

SEQ ID:61
>STARGL

CAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCGGGGCATGGTGGGCAGAGACACAGAGGCCAAGGCCCTGCTTC
GGGGACGGTGGGCCTGGGATGAGCATGGCCTTGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGAAGGAGGGGTCAGGAGGGGCTGCT
GCAGCTGGGGAGGAGGGCEATEGCACTGTGGCANGAAGTGAANTAGTGTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCCTG
GGGTATGGACCCGGGGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGAAGCTATGGTGAGGACCTCARARGGACAGCCACTGGAGAGCTCCAG
GCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGEGCCATCCTGTCTCTT TTCTGGETCTGTGTGCTCTGGECCTGEGCCCTTCCTCTGCT
CCCCCGGGCTTGGAGAGGGCTEGCCTTGCCTCCTGCAAAGGACCACTCTAGACTGGTACCAAGTCTGGCCCATGGCCTCCT

-
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GTGEETGCACGGCCTGTGCGGETGACCTGAGAGCCAGCECTGGCAGGTCAGAGTCAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCCTG
TECAGGATCTGCCTAATCATGGTGAGGCTGGAGEAATCCAAAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTCTTTATTCATGTGT
GCCCATCCCARACAAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGGGAGARGGCACTGATGGGCTGTGTTCCATTTAGGAAGGA
TGGACGGTTGTGAGACGGGTAAGTCAGRACGEGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCGTGGTGGGTTGGCACCATCTGS
GCCTGGAGAGCTGCTCAGGAGECTCTCTAGGECTGGGTGACCAGENCTGEGETACAGTAGCCATGGGAGCAGGTGCTTACC
TGGGGECTGTCCCTGAGCAGEGGCTGCAT TGGETGCTCTGTGAGCACACACT TCTCTATTCACCTGAGTCCCNCTGAGTGAT
GAGNACACCCTTGITTTGCAGATGARTCTGAGCATGGAGATGT TAAGTGGCTTGCCTGAGCCACACAGCAGATGGATGGTG
TAGCTGGGACCTGAGCGCAGCCAGTCCCAGCCCGAGGACT TCCCARGGTTGTGGCAARCTCTGACAGCATGACCCCAGGGA
ACACCCATCTCAGCTCTGGTCAGACACTGCGGAGTTGTGTTGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCACCC
TTATCCTCTCCCARRGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGARGGA
ACATGGGTTCAGGACCCAGATCGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGAAG
TTGGGACAGTCACACCAACTCRAATACTGCTGGGCCCCTCACACGGTGGGCAGGCAACGGATGGCAGTCACTGGCTGTGGGT
CTGCAGAGGTGG

SEQ ID:62

>STAR62
AGTGTCARAATAGATCTACACAAAACAAGATAATGTCTGCCCATTTTTCCAAAGATAATGTGCTGAAGTGGGTAGAGAGAAR
TGCATCCATTCTCCCCACCCAACCTCTGCTAAATTGTCCATGTCACAGTACTGAGACCAGEGGGGCTTATTCCCAGCGGGCA
GAATGTGCACCAAGCACCTCTTGTCTCAATTTGCAGTCTAGGCCCTCCTATTTGATGETGTCAAGGCTTGCACCTGGCATG
GAAGGTCCGTTTTGTACTTCTTGCTTTAGCAGTTCARAGAGCAGEGAGAGCTGCGAGGGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATG
TGETCAGCTTIGT TGGAGGCECCTTCTGTGGTCCATTATCTCCAGCCCCCCTECEETGTTGCTGTTTGCTTGGCTTETCTGG
CTCTCCATGCCTTGITGGCTCCAARATGTCATCATGCTGCACCCCAGGAAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTT
TGGGCTATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATTCCCTAGGTAAGACCCAGARAGACACAGGAGCGTAGT TGCTTTGCGAGAGTTT
GGACCTATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTATCTTCTCT T TCATT TGGTGAGACTGTTAGCTCTGGCCGCGGACTGARTT
CCACACAGCTCACTTGGGAAAACTTTATTCCAAAACATAGT CACATTGAACATTGTGGAGAATGAGGGACAGAGAAGAGGC
CCTAGATTTGTACATCTGGGTGT TATGTCTATAAATAGAATGCTTTGGTGGTCAACTAGACTTGTTCATGTTGACATTTAG
TCTTGCCTTTTCGGTGGTGAT T TARAAATTATGTATATCT TGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATT TTCATCT
GGCTTTPTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGTTATGGGCAGCCT TGAAGCTCAGTAGCTAATGARGAGGTATCCTCACTCCCTC
CAGAGAGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCA

SEQ ID:63

>STARG3
GCGTCTGAGCCGCTGGGARCCCATGAGCCCCGTCCATGEAGTTGAGGAAGEGGGETTCGCCCCACGGEGTGEGCGCCCTCTA
CACAGCGCGCTTCCTCTTCTCTCGTTAGCGCCECEEGACCAGCCTCTGETTCTGCACCTCGCGCTCTGGGAGCAGCGCCCGE
GCTTTGGCGAGCGCTTCCCCGEEGCTGCCCAGCCTCTGCTCCGCTCGCCCCGCCAGGCCCEECTCCGCGARGCCCCCAGGG
TCCAGTCCAAGGCCCCGATTCCCCAAGGCCAGGGCCCCGGGGCAGCAT TGGAACAGGGCGCGGACGCCAGTCCTCCGAGCA
TGGAGTAACTGCAGCTTTTGAGAARAGAARGCEGACCCCACCCCATCGAGAACGCGGCGCCTTGTTTAGGGACGTTCCTGG
GCCGTCACGEAGTGTCGCCGGCTCCTCEGGECCCCTCCCTCCT CCARGCCCCCACCCCCEGACAGCGGCCTCCCTGGGGACCTC
CCCTCGGGCTGCGCTTTCAGCCCARACACAGGGAGGTCTTCCAGGAGCCTGCCCAGTCCCCACAGCAGCCCAGAGACCCCC
ACTCCCACCTGTACCTGCCARGCCTTCAGAGAGCGCGECCTGGACATGCCCCGCACGGGAGGRAGCCCCGCCTCAGCACCCC
TGCARGTGGCAGCAACCCAGARCACCCCTGAGAGGCCTCTGAGCAGCCCAGGAAGTGGCTGGRAGACGCATAGGCAGCTCA
CTCCTCTGTAAGAGCAAGGACCGGAGAACACATGCTGACCCCTGCTTTTGCAGAGGGGCGATGCTTCAGGACAGGCGCGCT
CAGCAGGTGTCCATCTTATTTCACACCTTTGTGTTTATATCATCTTATTTTGCATTTTATGTCTAAT TAACAATATGCAGC
TGGCCAGGCGCAGTGGCTCAAGCCTCTAATCCCAGCACTTTGGGACGCCCAGEGCAGGTGTATCACTTGAGGGCAGGAGTTC
GBEACCGGCCTGGGCAACATAGCAARACCCCATTGCTAATAAAAATACAAAAATTAGCCAGCCATGGTGGCGGECACCTGC
AGTCCCAGCTACTCCGGARGCTGAAGCAGGAGARTCACTTGAACCCAGCGAGGCGCGAGGTGGCAGTGAGCTATCARGCCATT
ACACTCCAGCCTGGCCAACAGAGAAAGACTGTCTCAAAAAARAATTAATACGCAGCAGAATATTATGTGGTCAGCCCAAGC
AGTCCCCCCCACTCAGCCCTCTGTCCCTACAGCTCCAGGCACTCCCCCAGCCCCTCCCCTGGACAAGAGGTAATGCCCAGA
GGGTGAARATCCACCAAGGTTAAGCCAGARACARARAGCTCAAAGCTTCGGCATCTCCCTCCGCTCAGACCCTTAGAGCAG
ATTCCTCTCATCGACAGCACGATCAGGCTGTGG

SEQ ID:64

>STARG4
AGAGATCTTTTAAGGGCTCAARAGACCCTGCGGCTCCCCTGCCAATAGCTCTGCCATCGTCCCCAGRGCTTTCGAGEGACCC
TCCACCATCGGCGCCARCCCCAGCTGAGCTGGGTGCTCEGTCTGCAGGCCTCTGCTCCATCTCAGCCTGAGCATGAGGCTCT
GCTGTGCTGCTTCCAGCAGCAGGGACAGGGCTGATGAGCCTGECCCTTGCAAGCAT CTTCCTGTGCCGAATACAATTCCAC
AGACAGAGGATTTAARATCCARGTGGAGGTGACAGGARAGARAGGARAACCTCCAGGTATCAGAAGARAGGAGGGGGTGTE
AAGRCAGTATGGGAGGARGGTCAGGCTEEGGCTCAGCTCTGGGAAGTGCCAGCCTGAACAGGAGTCACGCCCGGGTCCACA
TGCAAGGGAATGAGGACCGAGGCCCTGCATGTGECAGGECCTTCCGCAGGCTGCCCCETCTGTGAACAGEGACACCAGAAGA
AGTCTGCCTTGCAGCCTGGCAARGTGGCARGGAACCT CTGGGTGGGARARCAAATCAACAARCAAATTGTCAGTAAAAAAC
AGARACCTCACACTTTCCTTTCTCTTGACCTCTTGAAAARAGCAAATCCACTGCAGCTCACCAAAGGCARAGAGAAAACCT
TAAGAATACCCAGAGAGAARAGACACGTTACTTGCAAAAGRACATCTAATGCAGGGAGATAATGAARATACAGACTCTTCA
AAGGGCTGAAGGAAAAAAACCGTCCACCTAGAATTCTATCCCCARACTGTCATCTGAGAGCAAGGGCAAAACAARCGCTTT
CTCAGACAGGCTGGACGAGGTCGCTCACGCCTGTAATCCTAGCACTTTGGGAGCCCARGETCEGAGGACCEGCTTTAAGCCA
GAAGTTTGAGACCAGTGTGGGTAACATAATGAGACCCCATCTCTAAGAAARAGARATTAAATAAGACAAGACTTTTTCAGA
CARCAAGTGCTCTGAGAGCTGGCCTATCTTGGCIGTCT TGTAAAGAATTGCTGCGAGACACCTCATTAGGAAAGAGACTGA
ATCTAGAAGGARRGAGCAGAGCATGAGGTACAATGAGGAGCAAATAAACAGGTCACCATATAAGCARACCCARATACACAT
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TCACTATACGAAACAATAAARATGACTCAT TTGGGGGGTTAAAACACTGT TGAACTAAAATCCTGGATAACAGCAGCATGA
AAGGTGGGGTGGTGETCCCAGGAARAGCATTCAAAGGT CCATGT CTCATTTGGGAGGAGGGTAGGGAGACTCATGAACTTGA
GGCTCCCTTCAGGCAAGCACAGTGCAAAAARATTATAARTAATGGGARRCAGATACAGTAGACTGTGATGTACAACTCTCAG
AGCAGTAGAAGGGAGGGTATAAAACAAATCTGATCCA

SEQ ID:65
>STAR6GS

TCGAGACCAGCCTGGCCARCATGGTGARACATTGTCTCTATTACAAATACARABATTAGCCAGGTGTAGTGGTGCATGCCT
GCAGTCCCAGCCATTTGGGAGGCTGAAGTTGGAGAATCGCTTAAACCTGGGAGCTEGAGGTTGCATTGAGCCGAGAAGCAC
TCCAGCCTGGATGACGGAGCAAGACTGTCTCAAAAAGAAAAARARAAGARGCAGCAGCAAATATCCCTGTCCTGATGGAGG
CTATATAACAACCAAACAAGTGAATGCATAAGACAATTTCAAGGT TATGGTAGATACCATAAGTGGGAGATGARCAATGAG
ARCACATGGACRCAGGGAGGAGRACATCACACACTGGGGCCTCTCGGGGGETGGGGAAATAGGEGGTGATAGCATTAGGAG
AAATACCTAATGTCGATAACAGGTTAGTGGGTGCAGCAAACCACCATGGCACGTGTATATCTATGTAACACACCTGCACGT
TCTGCACATGTATCCCAGAACTTAAAGTATAATARANAAAGACATTAAARAATTATGATATAAAATCCCAATTCAAGTTGT
TTTAAAAAGAGAAARACAATTATCTTTATATAATAGCGGAARATATAGATGECGGRAATTARAGCCTCGTCATATTTTCTARC
AGAACTTTCTGATAAACTTGATTAAATAAAAATTTTAAATATCACTAAACACATAGAAGAAATAAATTTARACCTTCACAA
AAAATAAAGTACAATGAATGAAGACAAGGTGTACTTGAAAARAGAACTGAATAAATATTCTACATATAARAAAAATCTGAT
GATATTGTGGTGATTCTTTACTTTGCTACTAGT TTCTCITTTTTTCTTCTGAAARATTTCT TGGGATGTATTTGGTTTCAT
TAGTAAAATTCTAAGTTTCTTTGCAATCTGAACATTGGAGCT TCATCCATAGCCAGTATGCCCTAACATTATCTTTGGACA
ACTGTAAAATTAGAACACTGCCAGACATATTTAATGTATGATGTATATCAACACTGGGACACATTTTATACTATCTTTATT
CCARAATCAAATGATTCACTGTGGTTTATAAATGTACATGGATATATCTCTACCTAAGCAGATAGTTAGGAGAGTTAGTAA
AAATGAGGTGGARAATAGGAGTCACTGTCCCTTCACAGGGAGAGAATTCTGCTITTTCTCCTAATATACCCTITGCTTGAAC

AGACTCCAACCCCTCATCTTTTGTCCTTTAAATGACCACATTTATTTTAACTTTGATAAACAACACAGAAAGATATTTGAT
CCATCAACATTCAC

SEQ ID:66

>T2F (STAR66F)
GCAGGTTGGATGGTGCTGACCCCTCCTCGGGT TGGCTTCCTGT CTCCAGGTGGACGTCCTGTACTCCAGGGTCTGCAAGCC
TARARGGAGGGACCCAGGACCCACCACAGACCCGCTEGACCCCARGGGCCAGGGAGCGATTCTEGGCCCTGGCGGGTGACCT
GGCCTACCAGACCCTCCCGCTCAGGGCCCTGGATGTGGACAGCGGCCCCCTGEAAARCGTGTATGAGAGCATCCGGGAGCT
GGGEGACCCTGCTGGCAGGAGCAGCACGTGCGGGGCTGGGACGCCCCCTGCTTCCAGCTGCCCCAGCCTAGGGAGGGGCTG
GAGACCCCTCCCTGCCTCCCTGCCCTGAACACT CAAGGACCTGTGCTCCTTCCTCCAGAGTGAGGCCCGTCCCCCGCCCCE
CCCCGCCTCACAGCTGACAGCGCCAGTCCCAGGTCCCCGGGCTGCEGAGCCCETGAGGTCCGTGAGGTCCTGGCCGCTCTGA
CAGCCGCGGCCTCCCCECGGCTCCAGAGAAGGCCCECGTCTAAATAAAGCGCCAGCGCAGGATGAAAGCGGCCAGCCTCGCA
GCCTGCTCTTCTTGAAAGCTGEGCEGETTGGGGCGEEGEGCTTCTCTGGAAGGCTTGGAGCTGTCCCCTCTGGCCTTGGGG
GACTGGCTGCCCCCGEGGCGCCCGEGCCTAGCCGAGGCEGETGCTCCTGCCGGCCAGACTCTCGGTCAGTGCEGGCACGGGE
TCCCAGCCACTCCTAGGEGGCAGCGCAGCCGGCAGEGTEGCCGCCCCCEGETGEGACT TGGACCCTGGACTCCACGGGAGG
GCTCCGCCACCCAGCCTGGTGTTACATAAGGGGTGETGCAGGTGGGCAGTCGAGCGTTAAAGAGTARCCTGCTGCCGGGAA
GCCCGCCAAGCAATCGCGGCCCCTTCCCCEGCTCTGGCAGCTCTGCGAGCGCGCCCGTGEEGARACGGGCCCTCCCCGGCGG
GGCGCGCGGGCGCECCAGGTGGECGGAGGCCTCEGGAGCTGTGCCGGGCCGGGCCTCCCTCCCTAGGCCAGCGCGGGAGCGA
CCCGGAGGGGGECGGGCCCCEGECGEEGCCTCGAAGCGCTEGCCGGCGGGAGCECEGECCEGCCEEGCCCGCCCGCCTGCGGT
GTGGACGCCGCGCGGCCAATGCGCGCGCCGGGACCGEACGGGACGEGECEEGECEEEECEEGACGAGACGGEGCEGEECEE
GGCGGGCCGEGCAGCCTCCGEECEECECEECGCEEGECEECGGCCGGATCCAGEGLGEEGETCGGCEGCCCGECCAGCCCGG
CCCGGCCCGGEEGCCECETCCTGAGAGTCAGCCCTCGCCECTGCAGCCTCGGCGCCCEGECCGGCCGGCCATGGAGCGECCCCC
CGCCCCGCGCCGCCEGCCGGGACCCCAGTGCGCTECGEECCGAGGCECCGTGGCTGCGCGCGRAGGETCCGGGECCGCGCE
CCGCGCCCGTGACGGTGCCCACGCCGCCGCAGGTACCGGGCGCCGETEGGCGGGEECGCCEGACCARGTTTCTCTCGCTGCA
AAGATGGCGTCAGTGCTGCCCAAACTTCGGGECCCCCGEEEGCEGGGCAGCEEGEAGEECGGCCECETCEETCCGCGCEGTET
CCGTGGGTCCCGCCGGEGCTGCGCCEEGECGECCEGEGAGCCCTTCCCGCCGCGCCEGECTGEGGGGCGGGGCCGEEEGCEEGE
GCCGCGCCGTCCACACCGGCCGCAGCCGGTTTTCGAGGCGGGCGCCGAGCGGATCCGCGGCGGAGGTTGAGGGACCCCCCT
CCCCCGGCCACCGCCTCCGCTGAGTCTGCCCCCTCCCCATCCGCAGGGCTCTTCCGTGGGCEGCGGCTTCGCGGGCTTGGA
GTTCECGCGGCCGCAGGAGTCGGAGCCGCGGGCCTCEGACCTGGGGGCCCCCCGGACGTGGACGGGGGCGGCGGCGGEGECT
CCGGACTCCETCGGCGCACATCCCCGTCCCAGCGCAGRGGTGAGCGEEAGECCCEETGCCTCEGGACTCEETGTGCGCAGG
GGCGGTGGETGEGGTGCGGAGACACCGGCCCCGACGGAGGCCAGGTCAGGGCCCCAGETTTGTAATTACCAGCCACCCCCA
AGCTCTTCAGCCCTGGAGGAGCTGAGCAGARATGATCGATGACTGGGAGTCCCTACACCTCCCTCCACCGCAGTTCCTCGG
GGCTAGAGCTCAGAACCCGGAGCGGGTGGCTGTGCETCTCTGTGCAGAAGAGGCTGCGCGGTCGGCATGGGGCGACTGTCC
AGGAATCCCTGEEGCTCCTGACCECCACCTCCCARCCCCTGCCAGRCCGGACACCTCGGTCTGGCTGCCAGGGCAGGGGCGE
GGCCCTGGCCTGGCTCECTGGEGECCTGGEGAGCTGCCCETGCTTCCAGCCCAGTCTCCCCCTGGCTGCTGCCGGCTGCTGG
CCACTCCCACCTCCCAGGCCTGGCGTGACGGCCCACAGCTGCTGTTGCACAACCCTGGTTAATGTGTGATG

SEQ ID:67 _
' >T2R (STARG6R)

GTTTGGCGTAGAGAGAACATACTGATTATGGGACT TTGCTTTGCAGCT TAGTGCTGTCCTGTCAGTGGGAAGCAACAGGGEG
GCAGAACTCAGCTTGTGCCCATAGAGGGAATGT T TATACT AGGCCTGTCCAGAGGCAAATCATCCATCCTAGCARTTGGAR
CCTGACTTTTGGCAAGTCCTGCCACCATGGGCTARAGTGT TCTGGGGT TCTAAATAAACATGARAGGCAACCTAGACCACA
AGGACTGCAATTCCTGCACAAGTCCTGGTGCTGTGTTGEGCTTGGAGCCAGGGARCT TGGAGTGCATGGARCCTAGTGAGA
TACCAGCTGAGACAACCAAGGAAGTGCTTGTGTCACCCCTCCACCAACCCCAGGCAGTACAGAT TGTACCTCCAAGACCCC
TTCCATCTGCTTGAGGAAGGTGGAGGGRARGAGGACTTTGT T TTGCAACTTGGATTCCAGCCCATCCACAGTAGAATARGG
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CAACGGGCAGACTCCTAAGGCCCCCATCCCAGACCCTAGCTCCTGGATGACATTTCTAAACACACCATGGGCCAGAAGGGA
ACCCATTGCCTTGRAGGGARGGGCCCAGTCCTGGCAGAATT TATCATGTGCTGAATARACAGCCCTTGGGCCCTGAATAAT
TAGTAT TGGTAGCCAGGCAGTATI TACCACAGGCCTTGGGTGAGACCCAGRGCCATGTTGGCTTCAGGTGTGACCCAGCRL
ATTCCCAGCTGTGGCTAACTTTGGGGAGAGACCACT TCTGCTTGAGAARAGGAGACAGAAGAGTAAAGGGGTCTITTATCITG
CAGCCTGGTACCAGCTTGECCECAGTGECETAGAGCACCARGAGACCACCTGGEATARACAARAT CARARARACCTTTAGCT
AGACTAAGAGTAAAGAGAGARGACCCAAGTAAATATAATCAARGACAAARAAGGAGAGACATTACAACCAATACCTCAGAA
ATTCAAAGTATCATTAGCAGCTACTTTGAACAACTATATGCCAGTAAATTGGARAACCTAGRAGAATTATATAAATTCCTA
ACATATACAACCTACCAAGATTGAACCATGAAGARATTTAAAGCCTGARTAGGCCAATAACAAGCAATGAGATTGGAGCCC
TAATACRAAGTTTACAATGAGAAACATTGCTCARACARATCATAGATGACACAAACRARTGGAARRCATCCAATGCTCATG
GACRGGAAARAATATTTAAATTTCTATACTGCCCARAGCAGTTTATACATTCAATGCTATTCCTGTCAARATACCARATCTT
ATTCTTCACAAAARAAAARTTAAAAATTACACAGAACCAAAAAAGAGCCCARATACCCAAGGCAATTTTAAGCAARAAGAA
CRARGCTGGAGGCAT CACGTTACCTGTGATCCACACTATAGGGCTACAGTARATGARACAGCARGETGCTGGTATACRAAAC
AGACACATAAACCAATGGAATAGAATARAGAGCTTAGAAATAATGCTCCACACCTCCAGCCATCCGATGTTTGAGAAAGTA
GACATARACAAGCAATGAGGAGAGGACTCCCTATTCATTAAATCARCTCAAGACGGACCAAAAACCTARATGTARAACARA
CRAACAAAAAMAATAACTGCTAARACCCTGGGAGATGACCTAGGARATACCATTCTGGACAGTACCTGGTGARAATTTCAT
GCTGAAGACACCAARAACAATTGCAGCARRAGARAARATTGACATATGCGATCARATTAARCT T TAGAGCTTTTGCACAGC
AARATARACTATCAACAGAGTABATAGGCACCCTACAGGAAGGGAGAAAATATTTTCAATCTGTGCTCTGACAAAGTCCTA
ATATCCAGAGCCTATARGGAACTTAAACAAATTTACARACAAARAACAAACAACACTATTACGAGTTGGARRAGGACATGA
ATCGACACTTTTCAAARGAAGACATACATGTGGCTARCAAGCATATGAARAARATGCTCAACATTACTAATCATTAGAGAA
ATGCAAATCAABACCACAATGAGATACCATCTCRACCAGTCTGRATGGCTGTTATTAAAAARATCAGARAAAAACAGATGC
TGGCAAGGTTGTGGAGAARAGGAAACACT TATACATTGT TGGGGGGAGTGTAAAT TAATTCAGCCATTGTGGAARGTATTG
TGGTGATTTTCTAARGAACTAAAAAGGAATTACTATTTTACCTGGAAATTTCATTATTGGGTATATACCCAAAGAAATATG
AATTATTTTACTATAAAGACAGATGCATGCATGTGTTCATTGTAGCACTATTCACAGTAGCAAAGACATGTTATCAACCTA
AATGCCCATTAACAGTARACTGGATAAGGAAAATATGGTACATATACACTGTGGARTACTATGCAGTCATARAAAGAATGA
GATAATGTTCATTGCAGCAACATGGATGGAACTGGAGACCATTATCCTTGGGAAACTAACAAAGCAACAG

SEQ ID:68

>T3F
AGATTTGCCCTCAAGATTACAACTGCTGGGGCTARAGTGCTACAGAGCCTGAGTTCAGTAGGCTTCCATAGTCTCACTCAA
GAATGCAAGTTTACCTCTCAATCTTTCAATCATCACAATTATAACAACT TTAAARAGAGCCAACATGATATTTGCTTATCA
CTTTTCTACTCACATTCCAGTATTAACTCARARGTGTCAACACAACCT TCGTGATARATACTATTARCGTCATCATTCCTA
CTGTACAGATGATGATAGTGACACATAGGTTAAGT TGCCCAAGGTCTTATTATTAAGGGTCATAGCCAGGATTTGATCTCT
TCAGTARAGTTCTAGTCAATGCTCITARCCATTARGCCATGCAACACACCCAGAGCCAACTGEGTTGTGTTGATGATTATA
ATATTTGTTTTAACAAACAATAATTTTTCCTAAATATAATATAGATTTTCCATAAATACCATAAATTCTTGATTATTTATT
TCACTTTATTCCAARAGGAAGTTGAATTCTGAGAT TTAAATGAATAGCARACARCAGTTGCTTAATTTCACTACTTTTGTC
ACTTGTAGCCAGTACTTAAAAAGAGATACATAATTTATTTT TGTTGAT TTGCATT TCACATATARTTGTAAGATCCTGGAG
AATARAGACTATATGTIGTTATACCATTITACTCTCTCACACAGTGTGTAGGCCTAGGCTTTGTGCATAGCAAGTGTTARAA
AGTAATGTGACTCGTGATAGTTATTAGAT TTATTGARATTCAGAAAT T TAGGGARATGCACAATARAATGTACATTTTGTG
ATTCCGGTCAAATTACTTARAARTTATATTTTTCCTATGAATAATT TTTATTTCACTTARATTATGTATAACARAATAACA
TGCATAATTAAACATTTACCACAARGAARATATTTCTACTATTGTTATCACAATAAAGAACTTGCTACATARATTCAATTA
CACTTTTGTGGARAGTATCTTCATTATATARAARCAATCTACATTTAGAATAGGAAAATTGTACARAACATGAAARATATAA
ACAAATTAAGCGAGAATTATCTARAAAGCAACTCT TCAGRATTTAGAAGAATTGTCTAGRAATAAARAGAATTTAGAAGAAT
TATCTAAGAAACAACCATAAATATTCTGATGTATTTAAGACTCATATTCTAGAATCCTGACTATTATTTTTTATACTTCTA
TGGCTAATCTCAAGTTTAGCTTTATT TTICTAAAGCAATGAGGCCTGTAGARTATTTTTTCAGAATTCTCTGAGGTTTTTT
CITTTTTGTCTTTCCTGTCATAGTATGCCAATTAT TCATGGGTTTATAGAATATGTATGCACTGCTAAGAGCAGCAAAACA
ARAGATATATGTGCTATTTATTAATTCATGTTGCTTTATTTAAATTACT TGAAAATGATARAGAAARAACTATTGTATTTA
CAACAGCRACCAAATATAGACTACCTGTAACTACATCTAACAGARTAAATAARATATAACATACAATATGTAGTAAATATA
TTTATAATATATATGTTCACTAAATAGTTAACCTGTAACTTACTTACAGTAAATATATATAATATCTACTGAGATAGTACC
ACATTTTATTAAGGATTAAACTTTTAATAATTCAGAAGAATAAATATAATAAATTTCATTTGT TCTCAAACTAATTTGTTT
TTATTTGT T TGTTTTT TGTATTTTAATTTGACAGTAGT TCCARAGATATTTTGGGGTATATAATGAGGTGATAATTGCARAG
AAAATTCTGAAAAGGAAARGACTAAGCCTGAATTGARAAGTAAAATTCGT TAAAAGGTATAATAAACTGTGATACTGTAACA
ATAATTGAAAATAGATAAAGAAAAAGGTAACATCAATAAATAGTCTATTATATATGTGAATTATGT TARTAAAAGTGACAT
TTTATTTTCAATCCACAATTTCTGAAATATATATGGCAATATTTTTCTGTTTTATTTTTTCAACCTCTGATTACTTTATTA
CATTTTTTTCTTTTTCTAGAATTTACTTGTATTTTCTCTGTGTCTAATATATGATTATTTCTGAACTAGCATCATTGGTCC
TGGAACCAGACTATAT TATTCCCARGGTAGAGCAT CARAATATAACAATTAARTARATACT TTTAGTTACTTTARCARACCT
TTTGTCTTTCATTATAAT TTTGGAATTATAGT TTAGTACAATACAGATAGTTTTAATATCTGT TAGAGTGAAGATATATAT
ATATGTGTGTGTGTTTTTGAGATGGAGTCTCACTCIGTTGCCCAGGCTGGAGTACAGT GGTGCCATCTCGGCTCACGGCAA
CCTCTGCGTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGGTAGCTGGGACTACAGGCGAGTGTCACCACGCCTG
GCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTT TCACCATATTAGCCAGGATGGTCTCGGTCTCCTGACT

SEQ ID:69

>T3R
CTTTTGGTGCCCTGTCCCTTATAAT TTCCTCGTGTGTCCT T TCCCATTTGCTTATCCGATGACT TGCTTCTCTCACCCATT
GGATTGTGAGCCTCTTGTGGTCAGGGGCAGTGCTCTGTAAGCTGCTGTGTCCCCAGRATCTGGCCCAGTGTAGGCACTCAG
CAGCTATAGACTGATGTTAAGAGAARATCCACAT T TCATCTCAGCCTCAGAGCAGTTCTGGGARACAGATAGGAAACCAAA
GCTCTGCARAGARCGTGGGACTCTCTCAGGGCCATCACARCACTGTTGTTGGTCTCATGTTTGGTGACTGGGTCTCCTATTC
CTGGTCTCTTTCCTAGGCATAATGCTTTTATATARAGTCCCTTCCATTGTTT TITTGTTTGTTTTCTTTTTTCAGCCTAAA
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TAACTTAGTTTCTCTAAACTTTTCTCCCAGGGACTCTTTTTTAACCCTTTGAATTATTGCTGATTATTATCTTAATAACTT
TTATTTTTTTTCCATTTTGCATGTCATATTTTAGCARAAGCAT TAAAAGGAACACGGCACAAAGCACACCCATATTTTTGGA
TGCTGTGGATTTCATCATGCTGCTTATTCCATTATATCTAGT CAGTACCTCCARGGCATTAATGCTGCCTTACCTCCTTCA
TTCGAAGACTTCCCTGTGCARGGTGGAATATACGTAAGGAGGCAAACRGACTGGGTTATATGCCTGCTCTGCTTTACAGAG
GCCTCTTCCAGGAGTGTAATACGGGGGTTGCTCATACTCTGAAGAAGATAGTGGCAGGCTATTACTGTCATGAGRGCCAGA
ACGTGGCTGGCTTCTTACAGACATGGCTTCATAGGGGCATGCCACGTGATTCCTGAGTARGCCTTCTGGTGTGARTTCCCT
GCTCACTGGGGTGATTCTTCACTTCCCACAGTTCARCCTGCTGTATTATCCTCTTACCTATGCTTTTCTGTGATCCATAGA
GGTAATTTAATTTTCAGTCCATGTACCTACCCTGCCTACTTAGTTTCTTCTCAGTGCCACACTTAATTCCTTCACATTTAC
TGATTAATTAAATGAGAAGACTATGCCAGGTGAAGGTTCAGCATCTTCAGAACTCTACATGATGCATTCCCTGAGGCTGCC
TTTCAATAACTGAGGTGATATTCTTTGAGCAGTGTGACCTGTTAGAGGTGCCCAGTCAGGTCCGATGAARAGCCCTCTGAT
TTGTTGAAATAGTGCATTAGTAARAGTATTATAGT T TATTTTCACAAAGCTAGATTAGTTGTTACATGTTGGTTTTTGTTTT
GCCTAGCCCTRACAAGTATGGAGGTGACCTTGATGTGTCTATAGAATATCAGGAATATCTGGCTGGGTGGGTCGCTCACAC
CTGTAATCCCAACAATTTGGGAGGCCGAGGTGGGCGGATCACCTGAGGTCAGGAGT TTGAGAGAGGCCTGGCCAACATGRET
GAACCCCCGTCTCTACTAAARATACAARAATTAGCCAGGTGTGGTGGCAGGTGCCTGCARTCTCAGCTACTCCGGAGGCTG
ATGCAGGGGAATCACTTGAACCCGGGAGGTAGAGGT TGCAGTGAGCCAAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACA
GAGCGAGATTCTGCCTCARAAAAAAAARAAAANAAAAAAARAARAAAAGRATATCAGGAATATCCATTTTATGTCTCAACT
CACATACCTCACAGITTTCTGGTCCAATTTTTAGGCACTTTATCAGGCCCTCATATGTTTTCAAAAATAATTGCTAATGAC
TTTGATGAAGCTAGGCAAGATATTTTTTGGTTTTAGGGCAGT TTGEGGCTATAGTTTGCAGCCTTCCTACTTTAATAGAAGA
ATTTTTAAACTAGATTCTCCCCCTTCTCAGGGTGGCTTTCTGCCTTTCCATTCTAGTGCTTCACACAGAAATGACAAGCTC
ACAGGGGACTTATCTAGAAAAGGCCGAGATAAAAATAAGTACAATGTTARAAARATCTATCTTATAGTATCATTTATTTAG
AGCTTCCTCTCCTTTTCTAATGARAGGCTGCTGTAGTTITCCTTTTGTGCTTTTTT TGCTGARGGCTTTTCAGTAATATTCC
CGTGTGTCCCCTGTGATGCTARAAGCATGAGCTTGGGEGGCAGGTTGACTGGCATTCAGGTCTTTGCTCAGCCTCCAGCCGC
AAGACAAGGCGAATAATATTGATCTCATGGAGCTGAAATGARAATTARCT T T TCTAATCTGTGAAAATGCTTTGT TATAAT
CCTTAAATACATGAATACATAGGTTGAAATAGCAAGTACCAAGTGCTGACATTATGTCCACRATTGCCACATGCCATGTCC
TTATGATTTTTGCCAGATGTTTAATAAGATTATARATGAATAGGTTATTAAATGGGCATCTCCTACTCTCTAGGTGTTTCT
GTTTCTGCTTCTCTGTTTTCTGTTTGTATCTCCATTTATTTTAATGCCTACCATTATGTGAAGTCTGCCACCTTCCTATAC

SEQ ID:70

>T5F
GAACTCAATAGGGGTCTTGTACGGAGCAGGGGCTTGGTCCCTCGTACCTCTGGCCATACCTATGGAGCCCAGGGGATGCTT
GGCAGCACCTGGGAGGTGCCAACCCCGEGTGGCAAGGGAGGGCCGGTCCCACGCTCACATTGTCTTCTGTTCICTCTCTCT
CTTTATCTGTGTCGATGTCTCTCTCTCTTCCCCCGTGCCCGTGCCATCCTCTCCACCCCTEGGATTCCTGTCTCTGCTTGGC
TTTCACCCACTTCTCCTCCCCACCCACGGCTGCTCCTCCTCCTGTCCCCACCTCCTCCCCEGGTGCAGGACGGGCCTCTTC
ACACCTGACCTCGCTTTTGAAGCCACAGTGAAAAAGCAGGTGCAGAAGCTCAAAGAGCCCAGTATCAAGTGTGTGGATATG
GTAGTCAGTGAGCTCACAGCCACCATCAGAAAGTGTAGCGAARAAGGTATGACGGCCGCCTGGECGEGECTGGGCCTGGCCG
TCCATTCCTTGTGGCCACAGCCTCCCGTGGGCAGAAGGATCTGCTGAGCCGGCCTCACGGCTACCCGCAGGGACCCAGCCC
TAGTGTTTCCTGCCAGTTTCTAACCCTGGGTACTTGCACTCATGACCCCTCCAGGCCCCCATCCCAGAAGACTTGACTCCA
ACCCAAGCCTCCTTGGTGGCACCTATGCTAGTGATGAAGATGATGTTAAGGAGATGCCAGCTGTTTACTGAGCACCTACTA
TGTGCCARGCACACGCTAAGTGCTTGCCCTTACTATCTGACTCAGTCCTCTCAACCACCCTARGACGTGGGTAGTGTTGTT
ATTCCCATTTTGCAGATGGCAAAACAGAGTCTCAGAAAAGAGAAGCAGAGTGTGATTCAGTTTTAGGAAGGACAGAGGAAG
GGGTCTGAGGTCAGGGCCTCCTGGGCAGGGEGAGCTGTCCTAGTTCCTCAAAACCAATTTGCCTGAAAGCATATTGGATTA
CTCACTTTACAGTAATCCGTGCGTGAGAGACAGGGGCGGTCTCTTTTGAGTTGTCTGTGACTTTTTAGATGCCTTTTTCCT
ATTTGTCTGCTTTTGGGCATTTTGAGGATTTTTAGCCAGGTTGTCTAAAGCAGTTCTTCCCAGGGGAGTGCGAGAGAATCA
GTTGCCTGCAGGAGCTTCTCCAGCAGGCTRAAATCAGAGGTGCCAGGGGTGAGCCCAGCCTCACCTATATCTGAAGGACTTC
CCTATGCTGGTGGETGGAGGCACATCCACCTTAGCATTGAGTTTCAAATAAGCATCAATCATCTCCATTCCTTTTTTTTTT
TTTTTTTTTTTTTGAGATGGRATCTTGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACCATCTTGGCTCACTGCAACCTCT
GCCTCCTGGGTTCAAGTATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGETGGCTGGGATTACTAGCATGTACCACCACACCTGGCTAAT
TTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCCACGTTGGCCA

SEQ ID:71

>T5R
GATTACAGGCGTGAGCCACCACACCTGGCCCAGTGGGGTCCTTCTARARTGCAAAGCTGATCATGTCTCTTCTTCCAGGCT
TARAGCCCTCCCATGGCTTCCTGCAGCCCTGGTGCACGCCTTACGCCAAGCCTGAARACACTCTGCACACCCACCCCTTCC
CTGCACAAACGGGCCTCTGCACACTACCTGCCCCGGCCATGCCCCCGCAACCAGCCCTCTCTGCTTATCTACCTTGGCCTT
CTCTCTGGTCAAGCCCCAGGCCCETCCCTGCCCCTAGGCCTTCACT TAGAGCCTCAGAAGCACTTCTTGCAGGAAGCCCTC
CAGACTCCAGAATGGGTCCAGAACCTACTTCCTTTTCGTGGCATTTCTGTATTCTTTTTTTTTTTCTTCCATAGAGCCAGG
GTCTCACTGTGTTTCCTAGGCTAGTCTCGAACTCCTGGGCTCAACTGATCCTCCTGCCTTGGCCTTCCATAGTGCTGGGAT
TACRGGCATGAGTCATTGCACCCGGCCTCCACAGTCTTAATTAATTGGT TGGAGCAT TATTTGCATTARTATCTCTCACCA
CCCTCCCCATTCCIGTCCARGACCTCAGGGAGGGCCAGGCCAGATGTATCATCTGCACCAGGGAGTCCCCTGCAGGGGCTT
CCAGATGTCTGCTARATGAACACACAGCTCTCTCTGGCCAGTCCAAGGCACCCCAGGAGGCCACCAGRAGCCTGCAGCCTC
CCTCCCTCCCTCCTGCTAAGCCCAAGGAATGAGCACTGAGCAGGGAATGGTAATCTGGACACATCCATACTCTGCCCTTCA
GAAACTACCTAGCTGTCACCCTGCACGAARCAGGCACCAGCCTGAGAGTCAGGAGGCCTGGGCTCTGGGTCCACCTAGACA
GCTGTGGEGCGCAGGACCAACCGCACCCCAATCTCTAAGCCTGGGTTTTTCCATACGTARAAARATGAGGGCAGGGCGGGT
TAGACACTAGACCAGATCTGTGATGACAGGCCCGTTGGAAGGCTGEGAGGCGEGGCCCCTCGCTGAAGGARARTGCCTTACC
TCCAGAAGTGGCCCGCCCTGRAGTGGCCAGCAAAGGEGGCATTGCCCCTGCGCTGGARTACACCCAGARGCAGGGTGTGAG
CAGGAGCTGCGGAGACCTTCAGGGACAGGACAGTCTAGGGAGGGEGTGAGCCCTTTGCAGATCTCCTGCTTATGCCAGGAG
AAAGGTAAACACCTCTCARACACACAAGGAGCCAGGGGGCTGTGGECTGGAACCTATAGCCGGCAACAGCGTATAGCTTAG

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)




&

WO 03/004704 PCT/NLO02/00390

48/62
Fig. 26, contd.

GATTTTATAGCATTGTTCTACCCTAGTTATGT I TCCTATACT T T GT TG T T T T TG T I TG I I GTTTGTTIGTTTGRAA
TGGAGTCTCACTCTGTCGCCCACGCTCGAGTGCAATGGCACGATCTTGGCTCACTGCAGCCTCTGTCTTCCAGGTTCAAGT
GATTCTCCTACTTCAGCCTTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGGE

SEQ ID:72

>T7
CCATCTTATAAATATATCATAATTTACTGAAARATATTTCAGTAATGTTGAAAGGCCTCTETGCCATTTCCAGCTTGAGGC
TATTCCTAAABATCCTTGCACATGTCTTTCAGTGCACACATGTATACATTTCGGT TGGETATGCCTAGGAGTGGARTGACT
GGTTATAGGGTACACTTACGTIGAGCTTTCGGTAGATACTACCAACTGCCAGTTTTCCARAGTTGTACCAATTTACATTCCT
ACCACCAG‘I‘ACATGAGGGTTCCAGATGCTGAACGTCCTCACTAATGCTTGGTAATGTCTGCCTT’EETC?\T‘I‘TTAGTCATTC
TGGAGGTAGTGTGATAATATCTCATCGTGGTTATTTGCTTTAGCCTGATGATTAREGATCCTGACCATTTTTTGGARCATT
TGGAGATCATCTTTTGTGAAGTAACTACTCARATATTTTGCCCATTTTGCTACTEGGTTCTTCAAAAGATTCATTARAAGA
ACTTCTTTTATATATGGGTTTGTAGTTGTTAT T TAGATATTCTAGAGACTAGCCAGATCCCTATACTACARATACT TTCTC
CTACTTTGTAGTTTGCCTTTTTACTTTCTTTTATATACATATAAT TTTTCCCCCTCCAARAGACAGGGTCTITGCTCTGITG
CCCAGGCTGGEAGTGTAGTGGTGCAATCATAGCTCACTGCAGCCTTGAACT CCTAAGCTCARGCAATCCTCCTTCCTCAGAC
TCTGGAGTAGT TGGARCAATAGGCACATGGCATTATGCGCAGT CAACTTTAAAAAARRAMAARATTGTAGAGATGAGGTCT
TACTATGTTGTTGCCCAGGCTGATCTTTAACTCCTGGT CTAAAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCTCCCAAGTAGCTAR
GAATACAGGTGTGCACCACCACATCTAGCTTTACTTTCT TAATGGCGTCTTTTAATGAACAGATAATTCCTAAGTTTGATG
TAGTCAAATCATCATTTTTTCCTTTATAGTCAGCATTTATATCCAGT TCAAGTARAGAATATCATGAAAACATTCTTCTTT
GTTTTCTTTTAGAAACTTTCATAAAGTAGCATTTAAAATGTGAATTTTCCTATARTCCTAGCACTTCAGGAGGCTGTGCCA
CCGCACTCTAGCCTGGGCAACAGAGCGAGACCTTGTCTCAAAATAARAAATTAAAAAAAAAAAAT

SEQ ID:73

>TIF

TGAGCATCTCTGAACTATTGCGCCATGTATTTCCAATTTICATAT TGTGTATTTGTATATTTTATATGTAARTAGTATAGGT
GTAATATGTAAATATATT TTATATGTATITAAAATCTTTATAT TTTGRAAGGGT TTTGTTTCAACTATTACTTGTTAATTTC
ACAGTCCCTTTCTTTGATGTTAGCAAATAGTACCTTCATGAACCTCAGAGGACTTGGATCTGAATGTGCAATCGCCCTCTAG
TATTTCAARATAATAGTTCAGTTGGTATAGTAT TT TTTTAATCTGCAAAAAACAATACTTGCTAATATAGCTATGT TAGAGT
ARACAATAAATCGAGAATAAATTTATAGCCTTTGAAACAAAACARACCAAARATTTTACTCCTTTTTGGCTTTCATCCCTG
CACTGGTATCTTAACTTCTGTTTGTATAAARGAATACCATTTTTTCACAGAAGACARAGAACAATCAGCCARTCTAATAAT
TATTTTATGGCCATGCTCTGAAATACAAT TAAAATTATGATTGTGGACAATATGCCTTTTCGGGACCTGGCTGATGGTATT
TCTGGTGTGACCCCAACTTTCCAGTCAGTTCAGGGCAATARACATTGGATACAGGACAGCTTTGCGGATGARATAGAATTA
AATTTAGTGTAGTTTTTGCCACTTTTAGCTGGATGCCTGGCGAGEGGTTTTGTGCCCTCTGAGAGCCTCCGTICTTCTCAAC
TGAGGGETGGTTGTGAGT T TTGGGTCARATGCTTGGTGTTTAGTAGATGCTTGECAGCTTCCATGAAACATGCAACCACGGC
GTTGCTGCTATTTGTTCAGATGCGAGAGGAACATGACT TTTGGCTGCCTGAGTGT TCTCATAGCATCTGEGCCTTCCTTGT
GAGATCGTCAGAAAGTGTTTCCTGCACARAGCCTGTACTGCGGCCCTGGCETGEGGCTGATTGTCCCGCTACTCTGCTGTG
ATGGCTGAATTCAAAGAGTGGCCGATAGGAGCACGTATGETGGGTGCCTTGTTAACAGCTCATAGCAGAAACGTGACAAGC
GGGAGAGEGCTTTGGCETTGTCCTGAACTTCAAACACCTGTAACTGCTGCGGGRAGAGCGGCACGTGGATGAARCGGACACA
GAGGGGGAATAGGCACCARAGGACGCGGGCTCTT T TCERAGCAGCAGGTCTCAAGCGCECCCAGCCACTGGCEGCAGCTGCAG
CTGAAGCCACGGCAGAGTCTCCATCCTTCCCACTATCTGCTGAATCAGAGAAAGTGGCAGGCAACATTTTTAGTGCCTTAA
ATTTAGAACGCTTGCTCAAAATCAGACCCTACTTARAATAAGGAGCGATACCCTCATTTCTTAAATAGTAAARATGCCCTC
AGCAGAATTAACGGGAGTATCTTCCAACTTCATATCCTGAATGGARAAGTCTGTCCACCATCCCGAGGACGTGTITTGAAGC
GCAGTGTGRAAATCCAGCACGTCGTGGACCGECCAGACCCCTGTGCCGTGAGAGGCGEGGCEGCEGGEGCCETEGEGCGCTC
GCACTCCCGAGCTCATCGTGGCATGCGCTGAGCCGARARCCACGAGGTAGAGGGAATGAGATC

SEQ ID:74

>TOR
GAGCTTGATTGTCTGGCCGCGAARACAGGGCAGGCCCGTGTCCAACATGATAGTGACCAGGGAGACGACCACATCCATGTA
GGGCCTGGEGAGAGACAGGAGGGAGCGETCEGCTGAGGCCAGCCTAGGTGGTGGCCCTGCCTGTAGTCCTGTGGACTGGCT
GATGCCARCAGCCTCAGGTGTGEGCTCCTGCCACCCACCTCGCCTGCCACATCTTGCACATCCCCGAGGCAACTTTCGATC
TGCTGCACTCGGTCACCCGTACTGCCCAGGCAAGGGCTGCCCATACGCACTCTGGACAGGCTGAGTGTCCTGCCCTGTCCC
CCACATAAGGCTGCCGGCCATGGCTTCTGCACCTGGGTGEGATGCAGACACGCTGACCTGCCTTTCTCTGCGGEGCAGTGE
GGATGARCCCAGGTTGGACTCTGGCCTTGGCCARGTGACCTGTATATGARACTGGGACARAGCCCATCTTTGGCACGTAGC
CTGTGGECTGECAGCTGCTCAGGCTTTGGTGACAAGGTGEATGGGATGCCCAGARRGGGAGAGCCCATGGCTGARGCGCGTG
GGCAGGATTGTGGGGARCGTGGTTGGAATTAGATGCCCAGAGCAAGAATTTATTGGCACAGGTGGGCAGACAGAGGTGACC
BAAGGACAGGTGTAGGTCAGCAGETGECTGCTAGCACCTACCTCACTCTCTGGRACCCGATTCCCTTCATCCTAAAGGGGA
TCTCAGARCGTTCCACACACCCCCTCCGCCTCCACCCTGGCCCTCACCCAGGCTCACCGCACAGCCAGGTAGCCTGGACAL
ACATCTCCATGAACCACTTGARGGGTGTGGCCTCCATCTTGCCCCCCATGATCATCACCATCTCATCCGTCAGCTTGATGT
CGGGTTCCCAGCCGAGATTGCCGCCCGGCGAGCT TTCARACATGARGCCAAAGTCTGCARAACCCCAAAGAGCTGCCTGTG
ACTGGEGTAGGAGCCAGGGCGGGCAAGGRCGAGTGETCTGT TTTGAGGAGTGGAAAAGGACTCTTCAACAGGAGCACCCCCT
CCACCCCCAAAAGGCAGGTTGTGTTTTCTTGGAGACAGTGATGGGEGTGEGTGETGGEECAGCAGGCAGAGARAGAGAAGEG
AGGAAGTGGAGGAAGGAGCCAAGCTGGGGCACTGAACCTGGACCAGCCCCACTCCGCCCAGCTCCAGCTTCTGACTCAGAG:
CBRATGGCGGCTCTCECCCCAGCTCCCTEEEECCEEEGCCAGECACCCTCTACAGCAGAACAGCTTGGTGGCCCGACAGTTCG
GACCTCAGAGCTGGACCCTGACACTCCTGECAGGGTGGTCCTGGEGCATTCTCCTCTPCTGTGEGETGEGGATCCCTATCCAC
CCCTGGGTGCCEGEETGAAGGEAGRAGGAGGETEECECTCTGECTGECTGACCGATGTGGATGATATGGCCCTTCTTGTCCA
GCATAATGITGCCGTTETGTCTGTCCTTGATCTGCAGCAGGAACAGCAGGAGGCTGTAGGCGGCCATGCTTCGGATGARGT
TGTAGCGGGECCTGTGCAGAGAGCGCCCTGGGCTCAAAAAGECCCTGGGECCTGTGGGCATTCT
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SEQ ID:75

>TL10F
ARTCAAACTGGACCCTTATCTTCCACCATATACAAAAATTAATGCAAGGTGCATTAARGATTTAATTGTAAGGCCTCAAAC
TATAAAATCTTARAAGGAAACCTAGGAAATACCATCTGGACATCAGCCTTGGGACATAATTTATARCTAAGTCCTCARARG
CAATTGCAACRAAAAACAAAAACTGACAAGTGAGACCTAARTTAAACTAAAGAACTTTITGCACAGCRAAAAGARACTATCAAC
AGAATAAACAGACAACCTACAGAATGGGAGARAATACTTGCAAACTATGCATCCAACRAAGGTTTAATATCCAGAATCCAT
AAGGCACTTAAACAACTCAACAAACAAARAACAAATAACTTCATTTAAAARARGACATGAACAGACACTTCTCARAAGAAG
ACATACAAGTAGACAAAARACATAGGAAAAAAATACTTACCATCACTAATCATCAGAAAAATGCARATCTARACCATAATG
AGATATCATCTCACACCAGTCCAAATGGCCATTAATARAAAGACAAAAAACAACAGAAGCTGGCAAGGCTGTGGAGARARA
GGAACACTTATACACTTTTGGTGGGAAAGTARATTAGTTCAGCCACTGTGGAAAGCAGTTTGGAGATTTCTCAAAGAACTA
AAAATAGAACTACCATATGACCCARCAATTCCATTACTGGT TAGATACCCAGAGGAAARTAARTTGTTCTACAAAARRGAC
ATGTGCACTTGTATGTTCATTGCAGCACTATTCACAATAGCAAAGACATGAAATCAACCTAGGTGCCTGTCAGCAGTGAAT
TGGATAAAGAAAATGTGGTACATATACACCATGGARTACTACACAGCCATAATAGAAGAATGARATCATGTTCTTTGCAGC
AACATGGATCCAGCTGGAGGCCATCATCCTAAGCGAATTAACAGAGGARCAARAAACCAAATACCACATGTCCTCACTTGC
AARTGAGAGGTATATATAGACATAARCATGGCGAACAATGEACACTGGGGACTCCTGGAGGAGCGGARAAGAAGTGGCAGGCAA
AGGGTTGAARAACTACTTATTGGGTACTATACTCACTACCTEGGTAATCCGCTAGTAGGGATCATTTGTTCCCCAAACCTC
AGTATCACATAATATACCCATGTAACAAACCTGCACATGTACCCCCGAATCTARAATAARAGTTGCAATTATTARAATARA

ATAAARATAAAGCTAGCAATGAGCCCTATACATGAAAATCAATAAAACATAATCATGGCTGTATAGAGGGGCTTGTCATTT
ATAGC

SEQ ID:76

>T10R
AATTTTACACACACACACACACACACACACACACACACACACAATATCGCTCAGCCTTAAAAACATGCTACTAATCGGCTT
TAAGAAAAGAAGAAAATTCTGTCATTTCTGACACCATGGAAGAACTTCAACATTACGTTAGGTGAACTAATTCAGGTACAG
AAGAATACTACAGTATCTCACTTATATATGGAATGTARRAATGTTGAACTCARAAGTAGAGAATGGAATGGTGGTTACCAG
GCCTTGAGAGAGAGGGGTAAAGGTTGGTCAAAAGATGCAAAATTTCAGT TAAGAGGAAGGAGTACAAGAGATTTATTGTAC
ATCATGGTGACTATAATTGATAACAATGTGCTTTTTTCTTGACAATTGCTRAAGAGTAGAATTTGTTTATGGGCACCAAGCT
TGATTCCARGTCTTTGCTATTGTGAATAGTGCTGCCATGAACATGCARATGCGTGTGTCTTITTTGETAGAATGATTTGTTT
TCTTTTGGATATATACCCACTAATGGGATTGCTGGGTCARATGGTAGT TCTAAGTTCTTTGAGAAATCTACAAACTGCTTT
CTGTGGTGGCCAAACTAATTTACACTCCCATTAACTGTGTCTAAGTGTTCCCTTTTCTCCATGTCCTCACCAGCATCTGTT
GTTTTTTTGACTTTTTAATAATAGCCATTCTGACTGGTGTAAGCGAGGTATGCCATTGTGGTTTGATT TGCATTTCTCTGAT
TAGTAAAATGAAGCATTTT TTGTATGTTTGTCAGCCATGTATATGTCTTCTTT TGAGAAATATCTGTTCATTTAT TTTGCC
CACTTTTAAATGAGGTTATTTGGTTTTGCTTGT TCAATTGTTTAAAT TCTTTATCGATGCTGTATAT TAGACCTTTGTTGA
ATGTGTAGTTTTGAGRATATTTTCTCTCCTTCTGTAGGTTGTCTGTTTACTCTTTTGATAGTTTATTTTGCTGTGCAGARR
CTCTTTAGTTTAATTGGGCCTCATTTGTCAATTTTTGCTTTCGTTGTACTTGCTTTTGGTGACATTGTCACARATTCTTTC
CTAAGGTCAATGTTCAARATGGTGTTTCCTAGGTCTTCTTCTARAAGTCT TATAGTTTGAGGGTTTACAT TTARATCTTTA
ATCTATCTTRAGTTAATATTTGTATATGGTGAGAGAAAGGGEGTCCAGTT TAATTCTTTTGCATATGACTAGCCAGCTATCC

CAGCACTATTTATTAAATAGGGAGTACTTTCCTCATTGCTTATTTTTGTCGACTTTGTTCAAGATCAGATGGCTGTAGGTG
TGTG

SEQ ID:77

>T11F :

TCTTTGGGETATGAT TATATGTCTAGGTAAARCTCTTTTAAGAAGATGAAGCAGAGAGGATTGAATTGACAAAGACAGCTC
TTTAAAAATTAAGGTTATTTCARGACTAAGAACATAACTGCTTAAT TGCAGGTAATARCAGAABARACTTGGAAATARACA
TCCCATTATTTGACCTCCAAGGCAGAAGACTGGCACCAAGGAAATGGCAGCTTCGTCCCTTTCCTGTCTTGGGCATTGGTA
ABAGGAGTTGTCTAGACATGTTTGATTTCTGTTTCAGCCCTTATTAGTAGT TATGCCATGGCAAATTATTCAATTTCTCTG
ACTCAGTTTCCTTATTCAGAAAATGGAAGCATRATTCTTGCCTCATAGGGCCATGAAGATTARATGAGGGGTGTCTTGAAG
TGTCTGGGACATARATCTTCAATAAAAGCTAATTCCTTTTTTTTACAGTTATCTCRAACCTTTTAGTGAATTGGTGCTTAT
CAGTGAGCTTTTTAGGTGATGCARAGACCCTGCTTTGCTCATTTTAAGGAACAGTTATT T TTCT TTCTCCATTT TGAAGTT
TCTTGTTTGCTGCCTGGTTGATATGGT T TGGCTGTGTCCCCACCCATATCTCATCTTGAATTGTAGT TCCCATAATCCCCA
CATGTCATGGGAGGGACCTGGTGGGACCTAAT TGARCCATGGGGGTGGT TACCCTCATGCTGTTCTTGTGATAGTGAGTGA
GTTCTCACAAGAGCTGATGGTTT TATARGGGGCTTCCCCCTTCGCTTGGCACTCATTCTCTCTCCTGTTACCCTGTGARGA
GGTGTCTCCTGCCGTGATTGTAAGTTTCCCGAGGCCTCCCGECCATGTGAAACTGTGAGTCAATTARACCTCTTTTCTTTA
TAAATTACCAAGTCTTGGGTATTCGTTCAAAGCAGCATGAGARCAGACTAATACATTGGTT TARATTAGAATGCCAARATT
TAAATAATTTTTATCT TGAATAGTAGATGGAATTARCTTTCTCTTGAAAGATATATTTTAAAAAATTGAACTTACACAGAC
AGTTTTGAAATGGTCTTATTTTAGTTTTATTTAT TTATTTAT TTTGAGACAGAGTCTCACAGTGTCGCCCAGGCTGGAGTG
CAATGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCAGGGTCAAGCGATTCTCITGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCT GGG
ATTATAGGCGCCCACCACCATGCCCAGCTAATTTTTGTGT T TTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGT
CT CGAACTCCTGACATCGTGATTC'II'CCCACCTCGGCCTCCCAAAGTCTCAGGATTACAGGCATGAACCACCGCGCCTGGCT
GAAATTGTTTTTATTATAGATGTTGCTTGTGCAGT TT TGTTAGAAGT TCGTGACT T TTAACAGTGATGAAAATACTTCGTC
ATTCAACAGGTTATTTTTCTGCTGGTTGTAGGTTATTTGTAAGGAACTGTTAGTCTCCTAT CTGGGTGGACATGTAATAGT
ATCAGTTACTGAACCAGAACTTTAAACACCTTTCTGATACTCACACTGGGAGGTCACCAACTATCTCAGAATAARATGTCC
CAAACTGAACCTACCATGTTCCCAGAAACCCAGCCCTTCTCAAATTCCCAGACTTGGTGAATGGGAGCCTGTCCTTGCAGT
CTTGTAGCCCARRACCTAGGGCTTAAGAACACCTTCTTCCTTACTCCCATATGCAACCCATCAAGTTCCATGCATTTCATC
TCCTAATCTCARATCCCTTCACCCATCTCCACAGCCACCCCGCTAGTCCGGGCTGCCATTGTCTCTCACTTARAATGTTGT
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TATTGTCTAACTGACCTTCCTGAACCCITTCTTGCCTCTTTCCAGTTTATTTTCCACACTACAGCCAGRARAAGCTTTICA
ARATACGCATCTGGTCACCTGCATACCTGTCTCCAGACCACATACAATAAGCCTTCA

‘SEQ ID:78

>T11R
TCTGCCAGCGGCTCCCGCGCCAGGTCCTCGAAGCGCACCAGGCGGTACCGGCCGCGCACGAAGGETGECEGGCTTCAGTGTG
GCGGCCTCGECEATGCECACGTEGCTGCEECACACCTCGCGARTCAGGCGCAGGTGAGGETCGGCCTCCACCCACTTGCCG
TTGGTGCCCAGCACGATGCCGTTGTCGCETGCCAGTATCGEGCCCGCCECCTCCCGGGAGCGCAGCACGGECCCGCGGGTCE
CGCACCAGGTGCACGATGCGCAGETTGAGCGCGEGETCGCTGAGCAGCGEGTAGAGCACCTGCAGGTTGAAGAAGCGCACC
TCCTTGAGCACCACGTGGCTGTAGGAGCEECAGGCCTCCCGGGCCAGGCTGAATGGCTGCCEGCGTGCACAGTGTCITGCAT
ACGTCCTGCTTGCTGATGETGCCTCGGGGARAGGCECTGCAGGCEEGCGECGAGCACAGCGCGCGGCTCGTTGCCCAGTTG
AAAARGGCGGACAGGTTTCEGCTCTGTGECATGTAGGCATCARACACGTCCATGTCGCACAAAAAGATAGAGCGCATCAGG
TCGCGCACGGCCATGTGCAGCGTTECCECECTGCCCTGCEACAGGGTGETCCACACATGCCACGCGGGCTCCATCAGGTAG
MAGACGTCGGGGTGCTGGCTGARGAGCTGGCCCAAGAAGGATGAGCCCGAGCGCCACGAGGACAGCACCAGCACGTGCACA
CGATCCTCGCCECCGGCTGCECATEAGGCCCCTEEGCCGGGAGATGATGAAGAGCAGGACCGCAGCTGGTCTGTGCCAGGAGG
AGCACTGTCACTGTCTTGCTGGAGAACCETGGCAGCCACATGCEGCECEECTEGEEECCTTCEEETGGAGTGGGCAACTTTA
GGGACCCGGGECCCTCATGCCCATCCCATGCCCCAATTACTGCCCAGTGCCCTCAGGGATCAGCCCTCAGATTCGGCTACCC
TACCCATTGEACTTCCCARGACTCCCAAGGTCTCAGTCGAGCACTTTCCCAGGAATACGGAGTCAAGACATAGGCCAGAAT
ATAGTCTGTGCTCACAGCAGAAGTCCAGTTGCAGRATAATGTGGGATATCATCAAACTGTCTACCTACCCACCCACCCACC
TACTTACATACCTACAGGCTATCTATCTGTAGAGAGAAATACTATGTTTCAAAGAGARCTCCTGTICTTTTGCTTCAGGATA
CCTCTTAGAGAGACCCTTTTAGGTTGTGGAGCTAAAAGGGCTTGATGGEEGCTTCGGTGGATGTCAGAGCACCACCAGGCT
CGCCGAGGTTGAATCCTGGCT CIGCCACTTCCTAGCCTATGATCT TGCT TATGAAGATCACTTARATCTCTCTGTGACGEA
TCACTTTACCCGTGTGTGARAGAGGGATAATTCCGGTACCTGGCTCACAGGATCTEGGGGGATTCGCGGGTTATTATAATG
AAGATGGGGGARGGGRACACGCAGTCATGCCCATAACTGAGGATTGCACCTITTACAAGGTGTGCTTCTGTATTATATAAT
TTTTTTAACAGGCAGGTATAARACTTTTGTCAGCCAGGCGCGETGGCTCACGCCTGTARTCCCAGCATTATGGGAGGCCGA
GGCGGGCGGATCACGAGETCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACAGTGAGACCCCATCTCTACTARARATACAARAA
ATTAGCCAGGCGTGATGGTGGECGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCTGGGAGE
CAGAGGTGGCAGTGAGCTGAGATTGCGCCACTGCACTGCAGCCTGAGTGAAGAGTGAGACTCCGTTTCARAAARAAARAAAA
AAAACAACARAAAAARAACTTTTGTCATTAAAGATAAACRAGTAAATARAGTGGACAAAGAACAGCAACTGTTGTCATCALC
TGGTGGEGAGTGARGTGCTGTAGGCAGCATGGGCTCCAGAAGGAGGETGTCCIGGAG

SEQ ID:79

>T12
TGGCATCCAGCATGGAGCCCACAGCTTCCCTTTGTAGAATTGCCCAGTTGTTGCAGAGTGCTTTGGTCTCAATGGGTCTAR
AGCTCTTGATGATATAAGAGCTTCAACTTCCTTTTCCCTCTCCT CCCCGCAGGCTGCACAATGTCCTGGTGAATCACCTGG
GACTTCAGAGCTCTGCCACCCTGGETGTGAAGCTCAGGTCTGCTCTTGGTAGCTTGGTCAGTGTGAAGTACACCGTGATTT
TGGGCAAGCTGCTTAACCTCCCTGGCCCTCCGTTTCCTCATCTGTAGAATGGGGATATTCACAGAACCTACTTGTAGGGCC
ATGGTGAGGATTAAATGATGAACAGTGCTGGCAAACAGGAAATGCTATATAAGTGTCCCTAGCAATATACACACCGCACAT
CCTCAGTCACCACGTGTGTTCACTGAGGTATGGGCCATGTGTGGGTGGAATTGTGT'TCCCTAARARAGATATGTTGATGTGC
TAACTTGAGGTCCCTGTGAATGCAGGAAACCAAAATATT TCTTCTCARAATAGTGAGGATTGTTAAGT TARAGACACTGAA
AATGCAGGGGAACACTGCCTTGGCCTCTACTTGCCTGATGACAGGCACCGAATCCTTCCTTACTTAAGACACATCACTTGCT
TATCAGCCCAGAGAAAGCACCTGCAGGCACCAGGARAAT CTAGGAACAGATTTTACTCTCTTCCCACATTTTCCCACTTTT
TCAAACACTGARAACTGCTCTPCTCCTTTGTCTTGTCACTAGATAGGAT T TATGGCTCTTTGTTAAAATATTGTTTAAGCARG
GCTTCTACGCCACTAGCTTGAGAGAGRAATACTTTTGAACTGAGGCCTCTTCCGCATGATAGGCAGAGCATGCATTARTAC
ATTTCTGCTTGTTTCTCTTTTGTTAATCTGACTTTTGT TTTCCAGAGTGTCTCAAATAAGARCATAAAAGGGAGGGGAGAR
ATTATAGTTTCTCCCCTACATGAACTTATTCGGATATAGGGTCTTTGCAGATGTAATCAAGT TAAGATGAAGTCATATITG
ATTAGGATAGGCCCTAATTAAATATGCTTGCTEGTCTTTATAAAATGAGRAGARGAGACCABGTGTGGTGGCTCACACCTAT
AATCCCAGAACTTTGGGATGCCAAGGCAGGAGGATTGCTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACTAGCCTGGGCAACACAGCAAGA
CTCCATCTCCAAAARAAATTAAARATTAGCTGGGCATGGTGGCATGCACCTGTAGCCCCAGCTACTTGGTGGGCTGAGGCAG
GAGGATCAATTGATCCCAAGAGTTCARAGCTGCAGTGAGCTATGATGGCACCACGECAACCTGGGTGACAGAGCGAGACCC
TGTCTCTTARAGAAGAAAARAAGAGGAGAAAAAAACAGAGACACAGAAAAAAGTCCTTGGGATGATARATGCAGRAAATTGG
AGCCATATATCCACAAGACARGGAACCACCAGGATTCTTGGGAACTCCAGAAGCTAAGAAGAGGGCATGGAACAGGTTCTA
CCCTAGGGCCTTCAGAGGGAGCGCAGCCCTGCAGACACCCTGAGTTCAGACTTCTGGCCTCCAGRACTGCGAAAGAATAAC
TTTCTGTTGTTACAGCAGCCCTAAGGCACTAGTACAGGTGACATGTATTGCTCTTCTGAAGAGCAGGGTGTCTACAGCGGC
RAGAGGTCTGGGTCCTGGCACGTGCCCTTTAGGATTCCAATATCCTTAGGGGCCTGCTGGTGCTGACAGTTCCAGRACCATA
AGACAGAATTCCTGCGGGCCAGTTTGGARGCAGAGACAGGAAACTGGAAGAGCCCTTAGCCTGTGCTTGEGCTTARAGCCC
TTTAGCTTGTGGCTI TAACTCTGAARCTTCTAGRGGGCATCTTGCAGGTCAGTGTGAGGTACAGAAGTTGTCACAAGCTTC
CTGGCTCRAAAGARAAGTGAGACTTCACGAACTTTTCTGGACATCACACCAGCACTTATGAAGTTATCTTGT TAAGCACAGAT
GAAATCAGAAATACAGGCATTCACCATCACTTAAACAARGCTCAGATTGTAGAGTGCGAGGARGAATCGGTGGGA

SEQ ID:80

>T13F
CAGATCTCTAAAGTATTGECETGTGGACTAGAGCTCTGGACGGCCTAAAGGARAGGARATGTGCCGGTTCACAGGGACCCGCG
GCTAAGCTCAAGGGTAMAATACAGCTTTACAAAGCATCT T TAGGCTGTTCCTTCCCARACGTGCTITAGAAGGCAACAGGGA
AAGGCGGGTGTGTTTTCTCACTGAGE T TCTTCTAGTGGCTGGAATCTGATAGAGTACCAAGTTGTAGGGATATGGATATAT
TTTCCCTTTGGCACTCCATAAAGCTAAATGTTGGGCTGAARRANGGATGCAGCCTATAAACAAGTATTTTTCCTGARACCA
BCTGCATGAGGARACGCTGCGCTCCCCCTCAGGEAGCAGTTTCTGARGCCAGCTGAGCACAGCTGGCACTGGCCAGAGEGA
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GCCCTCCACCCTCCCACCACGTATGCCCACCTGCARACCTGGGTTCTGAGTCCCCATGCAGGGGACAGACCTGAARATTCC
AGTTTGTGTCCTTTCAGGTCATCGACAGGAATGACAGCCTGGCAAGCTGCAGTGACTGCACACAGCTACCCTGTGAGCTCC
ACTTGTGTGGGTGCAGGTEEECEACAGGAGTGTGTGACACAGACAGGCACTCCACCAGGAGGAAACCCACAGCAGACGTCA
ACCATCGCTTTATTAAGGCTGCGAGTCGGEEGGCTCGAGTCATGCACT CCACAGACACCCCCACTGCTCCCARGGTCCACTT
TTGGATGACCCTGAAGGCAGAGACTCCTGAGATCTGGGCCACARTCTAGGGTGAGCCACCCACAGTGCCCTGCTGGACAGG
GGGGTATGCGGACTGCACGGGGGGECCCTCAGCAGGEGTCTTCCTGCCTAGGGTGEGECTGECTCCAGTGGGTCCTGGGCT
CAGGCAGGGEGEGGETGGCAGGGAGGCAGEEACATCCCCCCGCCCTCTGGCCTATGECTTTGTTGCCCTATTGCCACCAGCGC
AGAAGCAATGTGCTATACCGTGAGGTGATGAAGAAGAGCCCCGGEAGGGAGCAGGCAGCTCTGTGCCTGGGGCCTGGCCAG
ACCTCAGGGGTGCTGTGGCCCTGCTCCTGTTCCCCCTCAGCTCCTCCCAGCARTGGGTCTCCTCCAGTGGAGGTCAGTCAC
TCAGRAGTGGACCCGCAGCACGTCTTGECTAGCAACCGGCCGCTGECAGGCTGTGCACGTCATGGGCAGGGAGCGTTGCTT
CTCACCCAGGCAGGGTCGGCACAGGAGETGGCCGCAGGGCAGCTGGTACACCGGCTCCTTTTTGAAGTAGGGAGARAATAC
TCTTTTGCAGGAGGCACAT TCGGGGCCCAGEATGCTCCCAGGCTGCTCTGGTARATCAGGAAGGARAACAGGCCAGGGTTA
GGAAAGCTGCTCCATGGTCCAGGCTGCTCTGAGGGGCAGAGCCTTCCCACCGTGCTGCTGCAGCATCTGGCTTCATCCCTC
CCGAGTCCATCCCAGTCTGATCAGGTAGCCEAGTGGAAGCGGGAGAGGGAGCCTGGGAACCCEGEGAGGCCTCTTCTCTATC
ATCTTTGACCAAATCTCAGTGCCTCTACGAATGCTTGAGARGAGCTGGCT TCTGAGGGCAGCAGGCAGGACTGGGCCCTTC
CTCCTGGTCTCCCAGCAAGGTTTACTTTCCCCTGCGATAGGTGGCCAAGGCTGGAGCAAGGCACAGCTCACTCTGACAAG

SEQ ID:8l
>T13R

@ GAATCTGACCACTCAGTCCCACATCCCAGGATTCAGAGAAAAAGAATTCCAGTGAGGGCTCTGGACCCCACACAGCTANGG
CTTCCAGGGTTTAGGCAARGCCCTGAGGGACACCCATCATAATTACCCAGACGGGGGCCCAGCATCCCGCCCCAGCATTCTG
CCTTGCAAGGAGCTCCCTCACCAGGGCTCAGEGAAGGGACAGCCTGCAGT TCCAGCAAGGGAGGCCTGCAGAGTCAGCCAC
AGGTGGCCACTATCGGTTGCTTGGTGCCAACTTAGTGT GAGGEGGCAGGGCCCAGACTCGAGEGTGCCATTACCGTCCCCC
ATCGTGTACTTCTTTTCCTCGTAGCTTGACTCTGTGTATTCCAGGAGCAGGCGGATGGAATGGEGCCAGCTGGGAGAGATGG
CCCACAGCTCGGGTCAGAGATGGAGGGTCCCTGACTTTGTGACGACTCTGCACAAGGGGAGCCCCATCTCCTCCTCTCGTT
CCTGCCTCACCCGCCCCCACCCCGCACGCCCAGCCACACGCACAGACAGCGGCAAGCACAGACCCCGCTGTCAGGGACAGT
CCTGAAGAGGAACCGT CCCTAGAGCCCGTCCTGCAGCTGCTCCACACTTCCCCGCCCCCACGCACCCCCGTCCCACCGCCC
AGCGGACCCTGGCTCACCCCGCGGATGTTCCAGTACCCCAGTGTCATGGGCATGGTGCTGGTTGCTGTGGATTCTGCAGAC
AGGCCTCAGCGGEGCGGGECTCAGCETTTETGAGCAGGCCCACAGAGGEGTAGAGGEGAAGCCTTGCTGCGACCCCGCCCCAC
GGCCCGCCCTGCCCCCGAARCGGGCCARTCTGGAGGCCTGGAGCGCGCTCATGGGGCTAGGAGTAGGATCTCCTCCCACCT
CCCAGCCCCGTGEGTTTCAGGAGAGAGATCAGGACGCCCAGAAGCCCAGGGCGEEGEAGAACTGGTTGAGTCCAGGGGTTC
AAGACTGAACTGAGCTATGATCGCGCCGCTGCACTCTAGGTTAGGCAAGARAGARAGGCTCTCTCTARAACAGAGAGATTC
TGAATAAAGTAATAATAGCCTAATAAAGAAAAATAACACAARAGAACAT TTGGTGCTCAGGGATTCACTGGATAAGTTTTC
AAAACTTTTCAATGTATGATAGAGATTGTTATAAACTGCGGACATACGTGGCATGACAGACCTAACGTGGGAAGGACAACA
CAGGCAAGGATGATTATAACTCACTGTCACTTATCAGCCTARATCCARACGTCAGGAATACCGCCTCAGAGARARGARAAT
GATGTTTTTGTCATAAGTGGTGCTGTGCTCCTAGEGAGCT TGCTGGGTGGGAAGAGAGACAGAAAGGTGGGGAGCAGGGGC
- TGGTGGACT TGGGGAGGGAGGAGAAAGCCCATGTGGAAACGTTAGAAT CTGGGGTARTCAGAGGTCTTTGTATTCATTCGT
TTTGTARATTTCTCAAACTCTCATGTTARATCAAAATAARAAGT TAAAAARAAAAAACTACCAGGACAGACATACACARAAT
ATTATTAACTGAAATAAATGTTCCATCARARAGGACTTACCTTAACTACATGAGTTATATTATGATTTCTATTATTATTAT
TATTATTATTITAATATTAGTATCCATCCAGCACACCACT GGT CTTCAAGTGGAGGTAACTTTGCCCCTCAGGEGACATGT

SEQ ID:82
>T14

ATCAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCGEGGCATGEGTGGGCAGAGACACAGAGGCCARGGCCCTGCT
TCGGGGACGGTGGGCCTGGGATGAGCATGGCCTTGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGAAGGAGGGGTCAGGAGGGGCTG
CTGCAGCTGGGGAGGAGGGCGATGGCACTGTGGCANGAAGTGARNTAGTGTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCC
TGGEGTATGGACCCEGGGGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGAAGGTATGGTGAGGACCTCAAAAGGACAGCCACTGGAGAGCTCC
AGGCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGEGCCATCCTGTCTCTTTTCTGGGTCTGTGTGCTCTEGGGCCTGEGGCCCTTCCTCTG
CTCCCCCGGGCTTEGAGAGGECTGECCTTGCCTCETGCARAGGACCACTCTAGACTGGTACCARGTCTGGCCCATGGCCTC
CTGTGGGTGCAGGCCTGTGCGGGTGACCTGAGAGCCAGGGCTGGCAGGTCAGAGTCAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCC
TGTGCAGGATCTGCCTAATCATGGTGAGGCTGGAGGAATCCAAAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTCTTTATTCATGT
GTGCCCATCCCAACARAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGEGAGAAGGCACTGATGGGCTGTGTTCCATTTAGGAAG
GATGGACGGTTGTGAGACGGGTAAGTCAGAACGGGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCETGGTGGETTGGCACCATCT
GGGCCTGGAGAGCTGCTCAGGAGGCTCTCTACGGCTGGETGACCACENCTCEGETACAGTACCCATGGGAGCAGGTGCTTA
CCTGGGGCTGTCCCTGAGCAGGGGCTGCATTGEETGCTCTGTGAGCACACACTTCTCTATTCACCTGAGTCCCNCTGAGTG
ATGAGNACACCCTTGTTTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTAAGTGGCTTGCCTGAGCCACACRGCAGATGGATGG
TGTAGCTGGGACCTGAGGGCAGGCAGTCCCAGCCCEGAGGACTTCCCRAGGT TGTGGCARACTCTGACAGCATGACCCCAGG
GAACACCCATCTCAGCTCTGGTCAGACACTGCGGAGTTGTGTTGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCAL
CCTTATCCTCTCCCARAGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCAT TGAGGGACCACACAGTGTGGCAGAAG
GRACATGGGTTCAGGACCCAGATGGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGA

AGTTGGGACAGTCACACCAACT CAATACTGCTGGGCCCGTCACACGGTGGGCAGGCAACGGATGGCAGTCACTGGCTGTGE
GTCTGCAGAGGTGGGATCCAAGCT

SEQ "ID:83
>T17 .

GGCGCCACTACGGGATTAAGCCTGARACCCGRGCGGCCCCEGCCCCCGCCACGGCCGCCTCCACCACCTCCTCCTCCTCCA
CTTCCTTATCCTCCTCCTCCAAACGGACTGAGTGCTCCETGGCCCGEGRAGTCCCAGEGGAGCAGCGGCCCCGAGTTCTCGT
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GCAACTCGTTCCTGCAGGAGAAGGCGGCAGCGGCGACCEEGEEAACCCEGCCTGGEECAGGGAT CGGEGCCGCGACTGGGA
" CEGGCGGCTCGTCGGAGCCCTCAGCTTGCAGCGACCACCCGATCCCAGGCTGT TCGCTGRAGGAGCGAGGAGAAGCAGCATT
CGCAGCCGCAGCAGCAGCAACTTGACCCARGTAAGTGCARRRGAAATTGCCCCCTGATTTATTGCTGAAACCTGTARGGCT
CGAATGTGCAARACTGATAGTTTTACTAACCTATAARAACGTCTAGACGCCTACCCARGCCTAGGCGAACRACATGCATCC
ATAAAAAGAGCTTCCCATAACCACCTACCCTGGGCGCTCAGTTAGTACGGTAAACAGAGCGCGAGCATTAAGGCTTTTTAT
GATAATTCCCCACAAGTTGTGAARAGCGACCATCCTTGGTGAAATTAATT TAACGACCTCTCTTCCCCACCCTGTGGTCTC
TCCCTGCCTCCCCTCCTCTCCTCTCTCCCCGTCTCCAAACCTCCCTCTTTGTAGACAACCCCGCCGCGAACTGGATCCACG
CTCGCTCCACCCGGAAAAAGCGCTGTCCCTACACCAAATACCAGACGCT TGAGCTGGAGAAAGAATTCCTCTTCAACATGT
ACCTCACCCGGGACCGGCECTACGAGGTCECCAGGATTCTCAACCTAACAGAGAGACAGGTCAAAATCTGGTTTCAGAACC
GTAGGATGARAATGAARAAGATGAGCARGGAGARATGCCCCARAGRAGACTGACCCGGCGCEETGCTGGCGGGAGCGCTCA |
AGGGCAGCGGATTTGTTGTTGITGCTGTITTCCTTTGTGGGTGITTGGTGCT TGATTTCCAGAAACTCTCCAGCGACTTGG
ACTTCTTCTTCITTTTTTTTTTCTTTTTAGATAGAAGTGACTGTGTGGT TGGTCTCTGAGCTATI TGGGGGACTCTGTATT
TGCTCGTTTACGTGTTGGAAARACCAAGTGECTTTGGEETTTCGCCCTATCCCACTCCCTCTCTTTCCTGCTCCATTGGTT
CCTTAAGAAATGCTATAT TTTGTGAGTGCAAGCTGECT TGGGGAGCCCTCTCTTGTGTAAATGTCCCCCATGTTTCTGAAA
AGTGCTGTAGTTTAGTCCCCTCACCCCCAGCACTGCCCAAACAGGGGCCAAGTGCGCCCCAATTCCAAGAATGAAGGCAGA
GCGACAACAGTGCGGACACCCCGGCTGCTAGCCCACGGTGAAGCCCGGCEGGGTTEGCCCACCAGTTGCGAAAGCCCCCTIT
CCTCAGGGAGCACGCGGGACCTCEGETGGAGATCTCCAGTGAGGCTTAGAGGAGCCCAGGGCCTCCEGCEEETTGGGGTTTG
TCC‘I‘CAGTGCATTGGACGCGCTGCTCTCTCCCCTGAAGGCTGGGCTCGCGTGGGCGGCCGCGGGTGGTGGCCCTCCCGGTT
CCTGCCCGAGGACCAGTTGTARATGTTACTGCTTCCTACTAATAAATGCTGACCTGATCA

SEQ ID:84

>T18

GATCATCTACTAGGTTGAARGGAGAGRATATGACT TCCAGAACAGCACTGATGCTTARAAAGGATGCCTCTGGAAGAAAAG
GAGGAAGAGGAGCAAGTGATGGGAGAATACAGTGEGACT TTGGGCACCATAGGGTCATCCTGAGTTTTTCACCAAAATCAG
GARCAGCGGCAARACTGGT TTCACTGAAGARGACACACGTTTGGAGACATGTGTAGTCTCCAAGGATTCTCACTTAACAAA
GCCTATTTCTGTTGTTAAAAARCCCCTGCATAATGCACCCACACACAAACACAAGGCTTGGTCTETGTTCCTGGCCACCTAA
AGAAACTGATTCCCAGTAAGTTTARACCTGAATGAAATGTTTCTGCAAATTCAGCCTCAARATTCCTCCTCTACCTGGCAT
CCCTGGCTTGTARACTATGTGTCTCATTASTTCATAAACRARGCAGCCCTGACTTTGCCTTGTACTCARCCACAGCCCTAG
GAGCCAGTAGAATTTGTCCAGAGGTGCTGGEGCTTTGGAGCCCARGTGGACAAAGTCAGACCCCCTTTCCTCAGGGCARAGC
CCTCCCACAGGGCTGGGACCCCARRAGGCTATGCTGGARGCAGGTTCAGCAGCAGGATATCAAGGGGCAARGCTCCTAATTC
AAAATCTTCCTGGCTTCTGAACAACCATTAGGATGGACAGAGAARACTTTTGCCCTGCTCTCGAGAGGGTCCCACAGGGCTT
TTGGAAGCAGAGCCACCATTGAGAAATCCCTTTCAACCTGAGTAGTAAT TCAGATTTTTCTCCCACTCCTGCACAACTTAA
TTTGCTGAATGGAARATTCAGCCAGAAGTGATGGGCTGCTTGARATCARCARAACTTGACACATTCTTCCCATTTTCATTT
TACTTTATTGTTARAACACATAATTGATC

SEQ ID:85

>STAR Al
GATCAATAGAAGAATGGAGTTTGTGTTTIGCTAGCCATAGTTTTGACGTGTGGGAGAGTTGGAGTCTAGAAGGTTCTCTGGA
CGAATGTCGGCTTIGTTAACTGCAGGRATTCCTCTGTAAGTCTCTGTCCT TACAGRAAATGGCCCGAAATTGAMAAACCCTA
CTTCTTGGRAARACAGAAATAATTIGTGTAATGAATGTTGCAGGCGETGTTGGACGTTCGTGTGGAGATATTGGCAATGGTA
GGAGACGATGGTATCACACGTTGGATCGATTAAAAAGAAAAACAGAGT CTCTCCATTTGTGAGTTTCTCTCTTTTAATTAC
TTTTGTTACTTTAACATCCTTAGGATTCACAGACGAARAACAGAGACACCCAATTTTTGTCTT TCGAGACTGTGTCGTGTG
TTGTGTAGTTGGTATCAACCAACTTATATCTGTAATCATTGTTTCTTTTTATTTATTCTCGGTTTGCAGAAACATCCGATG
AGCTTGTCTTAGAGGGACGT TTGTTGTTGITTTCTGEGTCTGGTCGTGATGAACT CGARAGCATTGTGTGT TTGGTTAGTA
GTTTGARATAGGIGTGTGTATTGTATTTGTATATGCTGCGTTTGTGTTTTAGAGATCATCGTACATARAACACATCATCGT
ACATAACTARAATTTGAGCTAAACTACAAAAGARAAGTARCCTTCATTTT TAGTCGRACCAGGCCCCAGCTAGGCAGCTATC
TCGTAAARTAAGATTGCTGGCTTACGATCGTATTCCACGTGGCAATTTATGTGCCGTGGATTTARATTTGTACGTGGCATGA
GTGTTAGGAGAATGTCCACATGGCTTGTAGITGTTAGTCCCACGCTCTGAACCAGAGCAACCGGCTCCTTACACEGTGTITCG
GCTTAAATCCATTTTTCGAATGAGATTACACTTCTAACCTTGTCTCCCTCTCCCGCTTATACCACCACCACTCTCACACAA
GTCTCTCRAGTCACAAACTCTGTTTCAAACCAAAAGGGAACT T TGTGTGTGTTGTCEAGT TTTATGGTGACTGTAAACCCT
AGCCAAGCTCATTGTTTGCCTATGAAAATGAGTCTACCGGETTTCAATACTCTTCCCCACACGGCAACAACGATACCGGTT
TCCATACGGAGCAATAGGACGATGTCGTTTTTTGAGGATC

SEQ ID:86

>STAR A2
GATCAAAATTTTGGTTTCTTCGCTTTGATTTTCITCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCCTCAAGTTCCTTAGAATATCTTTCTC
ATCCATTTITTTIGETTCTTGT TTTGTTAAGT GARCAT T T TAGTTGAT TT TAAAGTGCTARBCTTARATGCAGCATTTTAC
TAATATAAAATTACGCTCCATTATTGACCT TATATACATAGAACAAAATAATGTTATAATCTTCGACTTTTTTCTAACAAR
TATTAACCAATCATGTCACTAAGARATTAARARATACTAGTATATAGGAAT CTAGTCCATTGTATATATCGTAARCATGGA
CACTTCACCAACGAACATGCATGGGGTCTTTTTATAAGGTTCTTTATACCGAAACCATTGTTTTGGTTTTTATGATARTTG
AGTTAGTTTTGTGCCT T TTCCGTTCAACTAARAGTCTCATTATGTCAACTGCTATTARACCGGCGCACATGGCATGTTTTA
TGAAATTAAGGTCRAATTGGACTCCAACTTTTCAATTAT TAAAAAAARAGAARAATGATTGTTGTATGCCTTGGCGARGAAG
AARAGCCGCTAGCTTTATTCATTATCAAACGAAACAARAACAACARCACATCACTARGAATCT TAAACTCTTAACCTTACA
TCARAGTAACTTTTATTACATTGCATACARAGARRAGAACAAACCAGCATTATTAGGTTTGAGATTAAACCTGT TCCCACAC
ATATACATAGAGATATGAACTCTACAATTTCAAACCAGAGCCTIGARGT TTCTCCTCAACAATCATGTCGATTTTGTTTTC
CATTTCAGGAGTCATATAACTCTTCCAATCACCAACTTCCCCTTTACGGRAAARACTCT TGAAACTTACTCCTTCCGACAA
GCTTCCTGTTTTGTTGATC
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SEQ ID:87
>STAR A3

GATCATTAATCGCAGATTTTTACAAGACAGCAGCT TGGAGAGCAACTTACAAGTGTGTTATARACTCTGAACTCAACTTGG
ARGATGTTGACGTTCCAAATGAAATTGGAAGACAARCTATCTTCCCACCARGGACARGAAGGCCGTCTGGEGAGGCCARARA
GGCTACGTATCAAATCCATTGGCGAATATCCGGTTCGTATT TGTAGGAGTCCCATTTTT TCGACTTTATCT TTATTCCGTA
TTTAATTTTCAATTTTATGTGGTTTAACAGAAATCAAAGAGCGTGAAGGTGAAGATTARCAGGTGTGGCAGATGCAARAAG
ACTGGACACAACAGGACAAGCTGTAGTARTCCAATCTGARGATGTTTTARRATCGGCTATATTGATAGARCGATGACCATT
TTATTATTGT TTTTGTGTTTGGARATGGTTATTTTTGGATAAAATATGT TGCATTCTATTTTATART TTTAGTTTCGACTT
ATTACATATAAATCTAGTAAGGTAATATATTAGCAAATTACAGATAATGATGARRAACATGGACAGGTATAGGTGGATARG
ATATAAATAAGGTAGGACTGAATTGTTACCCGTTAATAATGAAAGRATATACGARATACTAAACATTAAATARGGAAGTTA
CTRAATTATTGGACAACAARAAGTTTAATTCCTTTAARAAGARATTGGAATACAGACAGT TTCATTGACCTAATTAAGTACT
TCTTTGAAAARAATCAAACTAGGAGAATAGAAGTTGTRAAATAATTGAAGGGAARCGTCGATTCGGTGAARAGGTTTTTTAA

TTAGTATTTAAAGGGAAATATCTTCTCTTATACAGAATATCTTGCCCCAGAACAAATCGCCTCARATACTAAAAGTGTGTA
CATCTTCTCTTGATC

SEQ ID:88
>STAR A4

GATCAAATTCATATGCTTATTTGTGATTATACTTTGCTTTGATTCAGGAAATCAARGARGATAGCTCCACCTTACAGGGTG
ATACTACACAATGACAACTTCAACAAGAGGGAATATGTGETTCAGGTGTTGATGARGGTAATACCCGGCATGACTGTAGAC
® AACGCGGTTAACATTATGCAAGAAGCTCATATCAACGGTITGGCAGTTGTGATTGTTTGTGCTCAGGCTIGATGCAGAGCAA
CACTGTATGCAGCTGCGCGGTAACGGCCTTCTCAGTTCTGTTGAACCTGATGGTGGACGCTGCTGAAACTAATTARACTCA
GTATAGATTTTCCCACCTTCCAGGACTCTCTATTTAGTCAAAAARCATTTGTTGTTTTAATGTATATAATATCAGAAATTTG
GTACAAGACTGTTACTATATGCAATGAACCTTGCCCCTACATAGATCTGTTGTGAGTTTTAAGTGT TTTCATTTGGAACTT
CAGAATGCAAATARACAAAACTTTATTGAAGTCARATGGTGTTACAGATGAATCTTTCTGAT TCTGTARTCACTAATGTAA
ATGTATCTAAGCAATTGTAAGGGAGTGACGTGTTTCCGTTTCATCTCGCCCAARARARGCATTCARACCCARGAAACCTGCA
GTTTCAAGACATTGATGGGATACCATATAGATGTATCAAGCATCAACCGGAGTAAGARGCCACTGAATGCCGAAGATAATG
ARAAGCATTCCACCGGAAAGAGCCACCTGCAACAACATAAGAGCTATTTGATC

SEQ ID:88

>STAR AS
GATCCTGTAAAACATAAAGTTAGAGATAATTGTCCGATTTGTTTGCCCTTTTAATTTGGAGAGATATGAACCAAAAACATA
TTTCGGAATGGGTCCCTTTTTCATCGTGTGTAACAGTTTTACCAAACAGTAATACTTTGTGARAGTTTTGATTAATTAATG
CAARAAGATTAGAARAAAGCGAAACTAATTTTTGGATTACACTAGAAAAAGGTTAAAATCAATAACCARARARAGAAARAG
GTTAAAGTTACARAACACACCGGTTTATAGAGTGAAATGATTATTGTTCTGTTGAATTGACGTGCCAGCTTAGCATCACCT
TACTATTATCAGTCACCTATATATCACAATTCACAGGCTTCTTGCTTTCTCTCATTGGCTCGTCITCTTCCCTTTCTTCTC
CAATCACCTTAGCTTGCTGATCAGGTAAACTAGATTGGTGTTTCGTGTTGTTTTCTTCTCAACTTAGGTGTTTGATTTGAG
AAGTTTTTCTATGTATGTTGGCATGTTGCGTTCGTAGCAT TGCATATCAACGGATAGCTTTGAATAGGTAGAATTAATTTG
ATTGATATATGARAAGAATGTTTGTATATATACTCTAGGTCTAGGTTATTGAATATTGAGAAATTTATTTTGTTAGGTTTAG
ATGAATTATTCTTCGATGAGTGGT TCAAAGTTCAAT TGGCAAGT CTTTTCAATGATTGTAGTATTTTGGTGATGATAAGTA
AGTTGTTAATGACTCTCAAGTCTGAATTCATGTTTTGGTTTTGTTTCCTTGTARAAATGTGAACGTTTTTCTTACAGAAGC
TTTCACARACRAAGTATGGTTAATTGAGTGACTAATCCACTAAT TCTCTTTTGTTGTTTTATATCGTTTATTAGGTAATGT
TTTTTTTTTTTGGGTGTGTAAAATATGATACTGACTCAAGATTTTATCATAT TTCTGAATCCATARGCTARAGTACATTTG
AGAGAAGCAAGAGAGATAGAATGGCGGCGTGGAGTTAGTGCAGGTGEGAGGACAAAGT TCTTTGGGATATCTTTTTGGGAGCG
GAGAGGCTCCAAAGCTAGCAGCCGTTAACARRACTCCAGCTGARACTGAGTCTTCTGCTCATGCTCCACCTACTCARGCTG
CTGCTGCARACGCTGTTGATAGCATCAARCAAGTTCCTGCTGGTCTCAATAGCARCTCTGCARACARATTACATGCGTGCAG
AAGGACAARACACAGGCAATTTCATCACGGTATGTCTTTAATTCTTTCGCTGAATCGAGTCCTGTGTGCTGGTTATCGGAT
AGCARARACATCTGTATCTTTACTTTTCTTAGATTAGTTGTCTGARAATGAAAGAAGATC

SEQ 1ID:80

>3TAR A6
GATCGACTGGTACAATGCTAGAAGCCCTAGAGGTTGTAGGTGATAGCCACGATACATCCTTAGGTGATGTAAGTCAACTGA
ATATAAATGGCCATTTACGTAGACTTCATGTCCTAGATGATCCCTCCTATTATARCGTCGAATCTCGGTTTCTTGGTGTGGA
BAACGAAATGATTGATATGTTTTTGTCAGGGAT TTGAGGTGGTGAACAGTCGTTATATGACTAGTTATGATGATGAAGATA
CACCGCCAGGARGTGGATTCAGGACARAACTAAGAGAGTTCCATAAGAGGTAAATGACGCATTAACTCATGCCTCTCAACA
TTTTGTCGGCATTCAAACAGATGCATTCAAGTCTCTTTTAATAAACACAAGAATCCCATTTGTTTATTGTTTTGTTTGTAT
GCAGTGCGGCATCATTCACAGAACTAGATAGGAATTACCTARCACCGTTCTTCACRAGTAACAACGGAGATTATGATGATG
AGGGTAACATGGAGCAACACCATGGTAACAACATAATTCTCTGATCTCTTGTTTCACTATTATTTTTGTTGTTATTCCGCA
CCCAARACCATGAAATTTACAATTGGGGTTATTGCAGAAGAACGAATCCCATT TACTAGAAGAGGAAATCTARATAARCCGC
GGCTAAGTTTCCGAGATGAGAAATCTARTAGTGTTTTTTCAGCGGCATATATATGTACATAAAACARACTGGATGTATGGGE
AGGAGGTAGTGACARAGGATT TGTTCTAAGCTAGGTTTCTCTATAATATGGTACTGTGTTGTTGGTGTAAACCTGAATGGA
TATTGTTAGGTTGAAACTAATTACATTCACACAAAGAAAGARAARAACTTGAAGAAGGCCATGGCTGGTTTATACTGAACC -
ACGAATTTTGTTAGTTTTAAACTCTTAGGGARAATGCTATAATGCCTTTTTTGTCTTGTAGTCGTGTITGGTTTGARTTAR
AARABARAATAGAGARCGTCACGGCACGCCAARAGTGTGGACCTTGTTTATTCGCCGGAAGTAARGTAARCCARAAACGCTTCT
AATCTTTCGTTTACAARCAAATATCTCTCTCTCTCTCGCTCTCTCTCGCTCTCTCTTTCTTCTTCTTCATCTTCTTTCATGG
CTGTTACTGGCTGGGCAATCACAATCTGAATTCTTTCTTCCTCCTTGTCTCTCTGATT T TCGCCGAGTITTGGGGGCTCTT
GTTGTTACACGATGAGTCTGGTGGTTGGTCAGTCTCTGGGTTTAACTCTAGTCCGTGATGGTCTTTCGTTACGCAATTCCA
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AAATAAATGTCGGAAAATCAAAGTTTTTCTCGGTARATCGGAGGAGATTEGCECGTGCGEGCCCTGGTACAAGCTAGGCCTA
AGGAAGACGGAGCGGCGECAAGTCCTTCCCCATCGTCGAGACCGGCETCAGTTGTGCAGTACCGACGAGCTGATC

SEQ ID:91

>STAR A7

GATCTATCTTATATTGTTAGTTCATGTTTGTTTTTAAAGACTGTTTTTATGT TTCAATGGTATATTACTGACTGGGGCAGT
AATATTGTTGAAGTCTGTAGATTATGGTCGCATGGCTGARATACTGGTGCAGAGEGCTGCTTCTCCTGATGAATTCACTCG
ATTAACAGCCATCACGTGGGTARGCAGAATAAACCATGCTTCTGCTTGGCGTCTTCCAGTTATATAGATTGGTACTATTTT
GACTTCTCGGGAGATTCATATACTAAGAATATCIGCTTITTATTAAATGTTGTAGATAAACGAGTTCGTARAACTTGEGGG
AGACCAGCTCGTGCGTTATTATGCTGACATTCTTGGGCCTATCTTGCCTTGCATATCTGACAAAGARGAGAAARTCAGGGT
GGTAAGTTTGCTTCTCCTCCTCAGTGATGGAAACTGTAGGTTITGTATGCATCTTTTTACTTTCTTTGT TTTTTGATTTTT
ATTTGCATAAGGTTGCTCGTGAAACCAATGAAGAACT TCGTTCAATCCATGT TGAACCCTCAGATGGTTTTGATGTTGGCG
CAATTCTCTCTGTTGCAAGGAGGTTAGTTTTTCTCTATTGTTGTTT TTATATCCGTTTGAATATTATTAAATCGCGCCTGT
TTATTTGTGAGTTTTTGCATTGAGCAGGCAGCTATCAAGTGACT TTGAGGCTACTCGGATTGAAGCATTGAATTGGATATC
AACACTITTTAAACRAGCATCGTACTGAGGTGAAGAAACTGGTTTTTGCTTGGGCATCATTCTTTTCTAGTTAGCCTTTTTG
TTTATCGCGTTATAGCTAAATTGGTAATGCTGCAACAGGTCTTGTGCTTCCTGAATGACATATTTGACACCCTTCTAAARG
CACTATCTGATTCTTCTGATGACGTAAGTTCTATCTCCCTGACTGTTCGTTTGATTGGTIGGTGAACTTTATAATATAAAG
GITTGGTTTTGTCTAGTAATAAACTTATT TGATATTIGAACTAT CTGGACT TGGARATATACTTTAGGTGGTGCTCTTGET

" TCTGGACGTTCATGCTGGTGTAGCARARGATC '

'SEQ ID:92

>STAR A8 ' .
GATCATCTTTTTCTAGGTAGGGAATTGCTTATCTCGGTAAGCTAAGAATGTTAGAAACABAGAARCTAGGACAGAACGGGAA
ATGGAGAAGGAGGTTAGAATCAAAGAACAGTAAATGCAGAAGGAGGTTAATGTGTATTTCATTCTATCTACATTTTAACTA |
ATTGAGTGTATCCAGTCTTATCCATTAATGTAATTACAAGAAGAATAGTACCAAGCATGTAGGTTATAGTTTTCACTTTAC
TGGGTGAAGGTTTCTGTAGTTCAAGTGGGTCARAAGTGGTTTGCGGAAACATATCTCTAATAATTTGATTGAGAGGCTCCT
CGCACTCACATGGACTTAAACTTTTGTGTATTATACAAACATGATTCACATACACATCTCGTGTATATTGCAATACATTTG
GTAAATTATCTGAAAATAATAATGAAGGTTTCTTCAARAGAGGTCCAGGAGCTATTTCCATTAACACTGTTATACTGAACA
GTATACAABRAGAAGACTGCAGTGCGAGAATTTATGGAGGATGATAATGCAT TTGAGATATTCTTCTGAACACTTTCATATC
TTTTATGTAAAACATTTTTGATGAGAARATCACCAGTAGTATCCAAACACT TTAATCCAGATGATGGGARAATGCTTTGTT
TAAACCTACTACGAAGTATGCTTAATACTTCATTATTACCAGTTGATC

SEQ ID:93

>STAR A9 : ‘

GATCTGETTTCGGTARITGTTGTT TCCGGGAATTGAGTATAGARACACAAATACATATT TAACCCTGATGAAAGAGGGTGT
AAACTTGTGCAGATAGATGCGAAAACAACGCACGACAAACTTGTGAAGT TGGTGCTCGATGAT AAAGTTAGACGARATGTT
GTATCTCTTATTGTTTTGCGACAAATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATGCTTAAGGGAAGATGRAARGT TCAGTCAATT
TACATGTCACCACTGAGTTATACGTTCCAGCAAAGACGAAAGGTTCGATAGAATTACATTACGGTTGAGTTATATGCTTAR
GGGAGAACGAAACGTTCAGTCAATT TACATGTCACGGCTGAGT TATATGTT CCAGGGAAGACGAAAGETTCGGTARAATTA
CATTACGGATGAGTTATATGTTTAAGCCAAGACATCTATAAATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATGTTCARGGGCARAC
GARAGATGAGTGTARATTATATGTTACGECTGAGT TATATGCTTCARGGAAGACGAAAGGTTCGGTAAATTACATGTCACG
GCTGAGTTATCATTCAGGGAAGACGAAAGGTTGTGTABATTATATG T TACGGCTGAGGTACATCACGT TAAGGCTGAGTTA
TAATACAGATCGGAARACAACATITTTCTGGGGAAGACAATATGAAATTTAT TGGCCAAAGAACAACAATCARAT TARGAR
ACGTAAGAATATGTTTGAGGGATACATAGCAGGAAGACGARACTATATGAATCARRACATTGATAGARGTAGAAATATCTC
TAAATAGATCGATTGAGAGGAAAACTAARCGAGAGACATATARARTCAAAGTAAAAGAGTAGTTATTCTTGATTCAACTCA
AACCTGTARCAAATCATATARARTTCTATAGATC

SEQ ID:94

>STAR Al0D

GATCTGAATGAGATGCIGTTGGCGAACGCATATAGTTTTIGTTTCTTGCTGT TCATAACTTTGCTTATGGAATTTTATTTAT
GTCTTTCTCTATACCTCTTTGGACCAGTGTTCCATTTGCAATAGAGAGTCACTCGTGAARAAAACARATAATGTGTGTGTA
TCAATTATTCCCTCTCGGCCTTATATTTTGTCTTCTT T T TGCTAAT TATATACTATTGAT TTAGATATTTACTTATATTCA
TGACGTCTTCTTCTTATATTCTTATTTAATTTGAAGTTAGAAAATTAACGTTACAACTTACARCTATTAAATTATTGT TAA
TTGGTTTTATAATARGTATCGCTCTTGTCTCCATTCACTTGTCTTTTATTGT CCCCAGTACCAAACTACCAAATACAATTC
ATATTCACTAATTAATTAGTTTGATGCAAAGGATGATGCAATGT TAAGARAATTGARACT CTACCACATTCTAARATGAAG
CAACTCTACCATATTTAATTTCTTTAGACT TGGAATAGTCACAATATGAATGCTTAGGTAGTTACGGTTAGTTAGGAGTAT
CACACAGAATTGAAARATACCAAACCACAATTTTAATCAGGTGATTCGGTACTAATTT TTATTAATGAATARARACATAACC
GAACCRACTCAAAGCAGATATTAACCTGAARATGAACTCACCARAACAATAATAGAAAGACTCARATCGAGCCGGAAACCA
GATTGAGCAACGAACTCATGGGAATATCATATCTATTTATGTCCAGACTAT TAATATACATACCTATGACAARATACTATG
CATGCARTGCARGACTGAAGTAACCATATTTTTTTGEGTAAACCAT TGATAAGCTAAACTTGAATATCCATAGTACT TCAT
CGTACTATGTATCAATAGTATAGTAAGTTTGACACAAT TACATTCAGTTTGATTTTTATCATATAMACCTCCCAACAATAT
TTARAACCGTATCTATATATAAATTTATTTGATTAAATCAGCCTAGAAGTTTATAGTTCAGTGCAGATAAATTCARATTIT
GATATATATCTTAATTGAATTAACCGTCTTTTGGTTARATTATTGTTACAAGCTTACAAAATCCACTATACACCAAGTTGG
ACTTAGATATCATATATGAGATTAACAGCCGATTACACTTGTACAT TGACCTGACCTATACAAACGACTACAACTTTATGT
ATATATATTTCTCTATTTTTGGAAACTCGTTTGAT T TGTTTTCACATGTCGTGARATTTACAGCTTTGTTTCCTACTCTCA
ARARTAGAGCATAGAGCTGGCTGATCACACTTCAAATTAAAACCAACARCGTATATARACTATAACCCATGTGAACACARA
AATTTAGACCTTTTTTCAAAACCATTCCAATTICTARCARARACAAAATTAGAAATCCTARAATCTGCAAGGTGTATGGAA
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GGCRAAAAAGGCTAACAGGAT TAARAACAGTTTACATTAGT TATTCTCTTTAAAATAGAAAGAAGATTTTCGATAALAAACG
TCGTCGTATCTTCGTCGACGTCTCCGTCTTTAATGGGGGAGCAAAGGGCAAGCGGTGCTTCCTCCTCCACCGACTCATATT
CAACTCCTTCGCCGTCTGCGTCACCGTCTCCATCTCCGGCTCCACGT CAACATGTCACGT TACTCGAACCATCTCATCAAC
ACAAGAAGAABAGCAAAARAGTCTTCCGAGTTTTTCGTTCGGTTTTCCGATC

SEQ ID:85
>STAR All

GATCTCACTCAAGCTCATGCTCACGTTCAAGGACTTTCCAACCGCAAGGTTATCTTCAACTTGTACTCATTARAGGCCTCTC
AATATTCATGTGTTATGTTCATGTAGATGTCCGGTCCAGTTCARCARCTGITTCATTGCTTTAGTTGTCACGAGAAATATT
TGTATATATTATTATGGTGTGCAARRCATAGTAARATGTTGTTCAATTGGCAGATGATGATGATGAAAATGGARAGTGRAAT
GGGTTGGAGCAAATGGAGAAGCAGAGAAGGCARAGACGAAGGGT TTAGGACTACATGAAGAGTTAAGGACTGTTCCTTCGG
GACCTGACCCGTTGCACCATCATGTGAACCCACCAAGACAGCCRAAGAAACAACTTTCAGCTCCCTTGACCTAATCTCTTGT
TGCTTTARATTATTTCATATTGTAAATTACTTTCTGCTTTATCGGTTTTACCATTTCGGGAGTCTTT TTTGTGTGCAATCT
GTTTCGTTTGGTAAGCTTGTAGTTTCATGARAGTGAATGTAAGATATGCATTACGTTTGT TGCTGAAGTGAATGTAAGATA
CGCACTATTATATCTCATGATTTTCTAAGAAAACCCTCTTAARACGAAGATGTCTATAGCATTACGTTTCTATTTCCATAT
AATACGTTAARATTTATGGTTTTTACGTATAAAATGCAARATAARGACACAAGTATATCTCCAARGCAATGTACCGTTGGG
AAAATTTATTAGTACGTTTTCAATTGTCAATGCARATAATTARTGGATGTGATAGTCACAATTAAACATACAATAATARAA
ATGATGATGATGATTCGATGATGTGGTGCGARGGATARATTARACCGACTTTGGGGCAGTGACAGGCAGTGTCAGTGTCAA
AGACARACCATTTGTAGTCACTATTTCTATCGAAGGTTGCRAAATTGAATGGTGGAGGAGTATCAARACGACACACATACTTG
AARAGATATTTTAATAATATAAAAAAATTGGTGATGECCTAATAACRAACCTAGAGCTAATTATTATCCTTAATGATACCA
@ AATCTATATGATACGATATTTGTTTTAAAAAGAGTAAAGACTGACACTTGAGATGTGACACTGGCGATTTCGCTCACGTCA
CCACTTTTCCCACCTCAAATAACGCTTACGGCTTTATCCATTAATTCTAAGTATAATTTTAAGTGTATTTTTTCTTGCCAR
ATTCRAATATATCTTACTAAATGGATGAACATTATAAAATTGTTATCAAAACCATTAAATGTTCTTATAATTTCTTTCGTT
CCTCCAATGTCATCCCAAGACTTTTTGACCTAATATATGATATATCTAACTTGCTTTGGAATCGTATGACATATATCTTCA
AATACATATTTCGTATTTTTTTTTCACGAAAACTAATTTAGARAGTAGARAACCAGCTATTTTAAAGAAAATAAAGTGTGT
TTATATATATTCTARARCAATGCTATAAGAACATAAGACCAAGATATATACAATGTTATTTTATATTTATTATTAAGCATT
AARCATTGAAATTAAAAATATTAAACATGTATACCAAAGTAATCAACATTGTAGTTATTACTACTCTCTCTGTTCATTTTTG
TTTGATTGTTTAGAARAAACACACATATTAAGARARCATATTAAATATTGATTATARATGTATTATTTTTAATGTTTTACA
GTTTTCTATAACTTTAAACCAATGATAATTAACTATTTTTTTAAAAAATTACCATTCACCTATACTAACCAATARAGATTA
CATAGAAAACTAAAAAAATTAATCTTTTAAAAACAAATTTTTTTTCTARACAATCARACAAAAAGGAACAGAGGGGGAATA
TTATTTTAATTTAATTTAGATTACCATTGTAGTTAGTAATTGATC )

SEQ ID:36

>STAR Al2

GATCTATTGCTGTTTATGGCAGGCTGTCATTTCAGAAAAGAATGGTGETTTGGGATGTAATGTTGGTGARGATGGTGGTCT
TGCTCCAGATATCTCGACGGTACATATATTTTTCCTCTCTGATGCTAATCTGCTTGCATCTGTAGATTGTCGAAACTGAGAA
ARCCATGTTATGGTTTGATGGCTTAGTGCCTAATATGTGTAATTGCAACTGTATGCAGCCTCAAGGAAGGTTTGGAGCTTG
TAARAGAAGCTATCAARCCGAACAGGGTACAATGATAAGATARAGATAGCCATTGATATTGCCGCCACTARTTTTTGTTTAG
GTAATTTTCTGCTTCCTGGCTAACTGATTTTTTGCGGCT TCTTGTAGTCATGGATAGTCTTGGTTTGGTTCTCGGCATTGT
CATTCACAATTGGCTAGTGAGACGAATAAGATGTTAAATCATCAAATGTGTAGCCTATCAATATCTTGCTCTTGCAAGTTT
CRACTATGTTATACGTTTTTGTGTATTATTTCTTACCTTGTGGAACTGTTCTTTCCTGAACAGGTACCAAGTATGATTTAG
ATATCAAGTCTCCARATAARTCTGGGCAAAATTTCAAGTCAGCGGAAGATATGATAGATATGTACARAGARATTTGTAATG
GTATGTCTGGCTCGTCTGARCAATATTTTTTGTGTCTATCTTAGTACTCTTGCAGTATTGTAACGACCAGATTCTCTGTTT
GGTCTCCTTGTGGGTTTAGATTATCCAATTGTGTCTATAGAAGACCCTTTTGACAAGGAGGACTGGGAACACACCAAGTAT
TTTTCGAGTCTTGGAATATGTCAGGTCCAACTCGGTTCCCCTACTATTAACGGTTCACATAGATTTTGTGTTCTTTCAGAT
CACACTGTCTTCTGATTCTTTTCTCAGAGTCAAATATCTAAAGAGAGACGACCCTTAAATCTTCTTGTACAATCATTTTCCT
TGTCTAAATTCTCAGTGTTAAACTCTTGTAGGTGGTAGGTGACGATTTGTTGATGTCARATTCAAAACGAGTTGAGCGTGC
CATACAGGAGTCTTCTTGTAATGCTCTTCTTCTCAAGGTATTTCCTCCGTCCTATTTTGTTTATTACTATGTATTACCTGT
GCACATATTGTATGTTTACTGCCTAAGAACGACAAAGACATAATGTGCATACGGTGATACAGGTGRAATCAGATTGGTACAG
TAACAGAAGCCATTGAAGTAGTGARAATGGCARGGGATGCCCAGTGGCGIGTCGTCACAT CTCATAGATGTGGAGAAACAG

AGGACTCTTTCATCTCTGACTTATCTGTGGGTCTCGCAACAGGTGTGATTARAGCTGGTGCTCCTTGCAGAGGAGAACGTA
CTATGAAGTATAACCAGGTCTGGATC

SEQ ID:97

>STAR Al3

GATCCATTTCATATACATATTACCAATTTTGGCTTTTATAGGTTTGTATCCAGRAGGCCTTTTCGTGGCTACGATTAAGGA
DAATACGARAAACARARGTGAATTTTACTACTTTTGTAGCATGGTTTATTCTACTTTATATACCTAAGARATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACTTCGTAGTTGGTACAAACTACARDAGATTGTGT TGTTTTTACATGATACTTTAT
AATATCTATATTAATATATTTAGTCGTGTTTAATCAARAAAGCACCAGTGGTCTAGTGGTAGRATAGTACCCTGCCACGGT
ACAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCTGGTGCATTGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCATTGGT TGGGTCCATTGCATTCT
TCTGAACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTTCTTTTTTTTTCCTCGTCAATTAATTTTTTARAGTTTTGTC
TGCCTARARACTTTCTTCTTTTTGATTAATCATATTAAGCATCTCGGCTATARRAACCACGGTCTACTAACTTAACATGCA
TTGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGTTCGAGTTAARATGAGAAGCTCACGATTGCATARCGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAARAGTAGCCACTCCAATACAAAATGGTCGATGATGGTGAGT GGGTGAGACARACCCACCACCACCTCAA
GAAGATATATTTCTCTGGTTAAGAATT TGAATGGTTGACAAAGRAARCGGTCACTCTATATACT TAGAAAATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATARCCACTGGATTAATGCCCAGTGARARATAATTGAGTAGCCAAAACATGAATA
TAACAATATCCCAATTTACATACAACAACACAAAGGAGGTTTTACACGAITCTATAGTACAAAC?CATAACAACAAAAAAT
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CACACTTTTGTTTAACAGT TGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCTTGTCCAGGGT T I TCACACATAACAATCACAGTAAA
TCGITTCCTTTTCTTTGCATCTITCCATTCCTTTTGTACACGTAACATCTCCGGCTTCCCGACCATCAGCTAAGRACCAGAT |
GCGATC

SEQ ID:98
>STAR Al4
GATCCAGCAACTAAGTCTTATGCTCARGTGTTTGCTCCCCACCATGGATGGGCTATACGGAAAGCTGTTTCTCTTGGGATG
TATGCTCTTCCCACAAGGGCTCACCTACT TARTATGCTCARAGAGGATGGTGAGTTCATCAACTAGTTAATATGCTCAARG
TGGATGGTGTGTTTGATAAACTAGTAGTTTAAGTACTCAGATTAGTTTCAAGGTCTTCACAGGAT TAGGTAGATATCACGG,
CAATATTTGGCCTGTATAAGTCCTGGTATCATAAGAGAGAACTCTTTGAGATTCACATTGGTT T TAAGTTCATTTGGCAGT
AGGATATTAGATTTTGARTTTTCCAATACTATCTCTGTTTGAGATTTCATAAATCGAGTTTCTTCTTCATTATGTTCECTG
ACGATATTGT TTTTTTCATTTATTTATGAATGTTGCTTACAGAGGCGGCCECTAAGATACATATGCARRGCTATGTCAATTC
ATCGGCACCATTAATCACGTATCTTGATAATCTATTCCTCTCCAAGCAARCTCGGTATTGATTGGTGAAGAGCCTGARARAR
AGGCATAACTATTGTTACTCTTTAGACRAAATAACCTATGTTCTCACATCAAGCTATGTAATGTCATAACRACAGCGACGA
AATACATTGGAATAAATTGAGTATGTCCTTAATCTGTCGTTTTATCTCTTCTTTTAATARACACAGTTTATCTCATAGTAR
GCAGARGAAGCTTTACACGGGTTGTAGEGAACGTATTARACGETTTGTTITCAAT TTCACTCTCT T TGGT TTTGARATTCTAG
TATAAACCAAAGTAGT TGGTGCTTCAAGTTGTGT TACTTATTCAACAAADAAATATATTATTTTTAATTTTTAATTTTCGT
AGGTAAGATTACATAGTAACAAAATGTTAAATTTAACAATGTAAGATTACTATGTAARTGCATGGGCACCAGTAATCACGT
ATCTTGATGATATATATCCCTAATCCAAGCGAGTCGECATTITAT TGGTGAAGAATCTCAAGACTCATAGTCATCGCTAGTT
ARCAATCTTTTTCGGACAARAGCETCTTCGTTAARATTCGGCATTATTAACCTTTTTGCCCTTTTAAAATCAGARAATTTC
PGTTTTACTGGTATTTTTCTTTGACGAT TCAATT TT T TAGTTGTAT TATATATATCARAGARGCTTARCTCTCTCTCACAG
CTTGATATGTCAGTATCTAAAACAAGCAATACATAATTTAATTAAT TTATCATAARATATTTATGATTARAAAGTAAAGAA
GATARATATTARAAAGCTAAATGTCTCTTATAATTTARAAATAAAAATTAAAAAGGAT TGARAAGTAAAGAAGATARATAT
AAAGAAACTATTAGTATCTTATAAATAAATAAATARACTARAAAT TGAAATATAATTATTTTAGT TTTGRATTAAGAARAT
ATTAAATATAARAARAAATTAAACATABAGAAACTATATATATCTTGTAATTAAAAAATTAAAAAAAAATGAAARATGAGAA
ARRAAATATARACTCTTCATCATATAATTAATGAAATTTAAAAACTTATTGCT TTTAATTT TTTGTACAATAATTAAGGAA
ATTTAGAAATTAATTATTAATTTTAGAAGAAAAATGT TARAATAGT TTAATAGT TTTGATTCACTABATACATGTGTACAT
ATATGATGGTATGAGGATCAAGAAAGTGCCGTAAAATGTAAAACTTCCARTGT TCCTTAGTGARAAATGTTAACTTTTCTG
TTGACAAGACGTGTATATAAACATCACCTATACCGGAGAAGAAGAAGACACAAAACAAAGTTAAAAAGAAGARATTTTTGG
TGCAGTGAATTCGAAGAGCAATATGAAGAATATTGGTTACAT TATTATAGCCACCTTGCTIGT TGGTCTCCTCCTCATCAT
GGCTCTAGTGGCGAGTTTCTATTGGGCCAAACGACATGTCAAATGTTGTGGCGGAGAGGGACTGTCGTCAAAGGATGTGTT
CAATTTACTTATACAATTGGTTGCTTTTATTCTCCTTTGTGGT TTATTTGCT TAT TTGGTATTTTTGGTITAGATTAGTAR
CCTAAAGCCATAGCAGATC

SEQ ID:99

>3TAR Al5
GATCAGCAATTACAGTTGGATGGAAAAAGAGAGACCAGARATGTATCTGCTGCTGGTGACTITAAGGTAGGCTGAGTACCAA
ATTGCATTCTGACTGTTCTTACCTCGACCACCTTTCTTACTTTCCCTAGCTCTAATCTTGCTATTACTAGATTGAATCTGG
TGGACTCGGAGCATCAGCTCGTTATACTCGTAARCTTTCATCCARATCTCATGGTCGCATTGTGGCTAGAATCGGAAGGTA
TGTTTTATTGACAATCCCGAGCAACCTAATGTATGATGTGCGAGAGGATAGARATCATTIT TTAAGTTGTCTITACATGTG
TGGCGCAATCATTGTTCTCATTTTACTTTGGAATTTTTTTTTTAACTTATTCAGCAATGCTCT TGAGATTGAGCTCGGTGGE
TGGARGGCRAATTTCTGAGTTCAGTACAGTAAGAATGATGTATACAGTAGGACTCAAGGTAAACTACTCTTTAARACTTTC
GGAGCCATCTTAGCCATTATGCAATCTGCTTATTTCCGGTACTCTTATACTTTGTTTGTAGGGTATTT TCTGGARAGTAGA
GCTACACCGTGGTAGCCAAAAGCTGATTGTTCCCGTGAGTGTTACTTTCTTCCTTTCTTTTCTTGTGGTGTCATGTCTGCT
GTCTTCGGATAAGRACCGAACAGATTGTGTCTTAATCTGCTGGAGTAGAATATATTAAAARAGCATAAACCAATAGAACCAA
AGACCAATCCTAAMAGCCTAGGGATGGATTCTAGAGCATTATCCTTGACTCTCTGAAACCTTTACCCAACTCAATTATGGA
CAARGACARACATCCGTATTACTCTGGGGAAGTCTTTCACTTTTGACACCTTCATGATGAT TATCTTTGAAACGTGCAGAT
TCTACTCTCCGCACATTTAGCTCCAGTATTTGCAACTGGAGCATTCATTGTTCCAACATCTCT T TACTTTTTGT TARAGGT
GAGTGATTGGACCCTCTAAATATAATCTACTTTTGGTCTATTGTTATAAGCTGTTTACCTTATTARACATTTTCACTGTTC
CACGCAGARATTTGTGGTGAAGCCATATTTGCTTAAAAGAGAAAAACARAAGGCCTTGGAGAATATGGAGAARACTTGGGG
CCAGGTGATTGTTACTTCCGAGTTTGCGTAGCCAAGCGAGATTCCTTGTAATTGTAGATGATC

SEQ ID:100

>STAR Al6
GATCGCTTTCAGTCTATCATGTTTTGAGCCTTATTTTGGGAGCGATGTATTAATATTTTGCCTGT TCTTTATTTTTTGTGT
TGCAGACATACAATGAAGTGCAGCGGTGTTTTCTGACTGTTGECTTGGT TTACCCTGAGGATTTGTTTACATTTCTTCITA
ACGTRAAGGACATCITTTGTTTTATGATTATGECTCTAGTTATTCTTTGTATATGTAACGCARARCGGTGGCARTACCTAGC
ACTCATATTAGACTCAAGAACTATTCCTTGCCACACATCTGTGTGATAT TTATATGGGCTTTTTATCTTACATATTTGARA -
TCCCTGTCTTCCTTGTATACTTTCACCAGARATGCAAGTTGAAAGAAGACCCTTTGACGTT TGGTGCTCTTTGCATCTTGA
AACATCTGCTTCCGAGGTGTATTCTTTTATCCTTCATCAGTATARCTTATCATTCAGAGTTAATTTACCATCCTAACTTAA
TGATGTTGCATTGTGTTCGAAGGT TGTTTGAAGCATCGCACTCAAAACGGCCTCTTTTGEGTGGATACTGCAAGTTCTTTGT
TAGATGAGCAAAGTTTAGCTGTTCGAAAAGCCCTTTCAGAGETACTGAGCTGGCGTAGATTTTCTTATTTACTACTARRAT
ATGCATGCTTTAGCATAGTGCTTCTACTTTAATGACAGTTGATC

SEQ ID:101
>STAR Al?7
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GATCACGATAATTTTCCTTAATTATCTAATTCTAAGATAGTCTAACCATGAATATTCTTATAATATCTTAACTGTATAGGA
GATTCTATTTTCATCCCTARATTATATTCGTAATTTTATTCGGATATACTTGCTTTTATTTTCGTCAACAGATATATATAT
ATATATATATATATATTATT TATTTTTAATTTTCATTARAATTAGTGATTTAATTCTCTATTATTTGTGTACTATATARRA
CAARCARATGAATCTTATAATGTTTGCTTTTTCGTCCATARATATTTCCGGGARAAATCGTTAGATATARATCGAACCTAG
TGGTGAGTGACTCACACACATGTGACAATTCCCARAATAAGTCCCCCACGTACGCTATGTCTGTTTTAGTETGCATGTAGT
AACTATTATTTACTGATTTAGAATATAACTAGCATTTGGCCCCTATTTAGGGATAACATTGTTTTAGATTATATCTGTTAC
AACTTTTAACTAAAAATTTTARAATAAAGCAGACAGTATTAATATACAACRAATTTATTATCATTGATCGAAGRATATACA
AAGATTAAGAARAAGATATAAAGAAGGTACAACTTTTCTACCCAATGAATCAAT TGCGATAGGCAATAACTARCARATCAA
GAGTTTAGRARTATAAGAGAGTATAAGTACGAAAATTATGCTGGGTATATACATGTCCGCTTATTTCATCATTAGCTCCAA
CCARTTGTAATGTGTTCTTCTTCTCATCATCAGTAATTCAGTTTACAAACATTCGT TGACACCCARAGCTTGGARAGTCTAR
ARARAAATGTARAATGTGCACAAATAAGTAACTACATGACGCAGACGCTGCCTT TGAAACAATATCARAGATATTGCAGAT
ATARAGAAGTAARATAAGAGATGACTTTARAATTGAAGTATTTGTATTAATACARRRATCTTGCGTGAARATACAATTGCA
GTTTAATACARARAAGARAT TGCAGATATAAAGAAGTAARATAAGAGATGAAAGAAGAATAGTAAAAAGTATGAGAATTAA
TTTACCATCARAAAAACACTTGAGCTTCGATTAAGATATTARACTCACCCTTGTTTTARGGCAACTGTTCAGATGAGAAGC
CAARATTTGTCGTTGTTCCTTGAGTGTTTGTGAGACGGGAGAATCATAGGCATTGATTGTATTARAAGAATAATCCTATGGA
AAARTGGAGATGTATGAGAGAAATCGAATTCAGTCAAATAAAGCAGAARCAAAGCAAAARANAAARAAAACCATAGAAATC
TAGARGAAGGATATATGATTTTCGGATCTATGGARAATTTCTATATATATAAAACAAAATTACAAACAGAAATAGARGATG
GTARATTGGTTCATTGAGATGAACAAAGTACCTGATTTCTGAGTAATCGATTAATGATGTTGAGARACCCATTTTTGAGAT
TTTACACAGTAGTCATGGAGTTTTTGGAAGAGAGRAAGTGGAGATGTGGAGATCGTGGCEATGAAAGAGAARRATCATTTGA
GRAAAGAAACRAAGTTAAATAAAAACGACACATACTATGCGTARAAATGAAAAAATARAAAATAGTACTAAGCTGATGTGTC
ARTCACTGARATGCATTAGTTATTGGAAAAGTGACTGCTGATTTAGTATATTTAGATTAGAGARAATAAATACTTGTAATCA
TTTTTCTTATTAGCAATGT TGAAGTGAAAPAAAAAAGAAGAAARARAGTGTATATT TATCATACTCATAGTGGGARATTGAT
AATTCARAATTGCTGATAAACGTTATGAAAGAAGGTGGAGGATC

07162

SEQ ID:102
>STAR Al8

GATCTGTTGATTGGTTARATCGACGATCTCAACGCCGCGAGGAAGTGACGATGAAGGCGCGGCAGAGAGGACAATTAGAGTG
AGATTTCAACCARGTATCAATACAAGGAACGTGAAACGCGTGEGTTGCATTTAGGTAACAATCTCARGCTCTCGTTCTCTITG
AAACTCGCTTAAACAAACAGAGCAATCTGAAGATTCAACAAATCCATCCATCTTTCTGTATTTGTAAACAGTTATCGATTT
BATCAGAGATTCATCGAGTCCATCGCCACCACCACCACCAATCGTTTGATTCGGATTCGTAGCTCCGTTGTTGTTGTTGTT
GTTGGTTCCTTGCCAGGTGTAATCTGATGAGATTCTGT TTATAGCTGCGGCGGAGGTAGAGGAGGAGTTGTGGCGACGGCG
GTGGCAGTATTTGGAGATGAGAGTGTAGTAGCTGACGAGCGATGAAGGCGCTAGCGAGGATTCCGATGAGAGCGATGAGGAG
AGGAGAGAAATCAGAGGAGGAAGAGTCGTCTTCGTCGTCGAGATAGAAGGAAGCAGGAGGAGGGAAGATGACGTAACACCA
TTGAGGGCAATAGACACTGCATACTCCTTGAGAACAGTCTCTGTATGAATCGTATGTTGTACCCCATGGATTAGGGTTTCC
TGTTGAACCCATTATTTGATTGTTGGAGAAAGATAGAGAGAGAGAGCAAGGAAGARGATGGAGGTGTCAAGTGTCTCTCTC
CTTTITCTTTGGGCTCTGCTTTIGTCTGGTAAGTGTCTATTTTTT TATTTCGAGTTAATTGGTATTATTAGAGGAGATAAT
GAATAAATATATATGTTCATGAAAGCTTTTGCATGATGGTGTTAATACTAATTGAATGATGTTTATAGTGRATGTTCTACT
TTATCARATTTTTATTTICTAGTATGAATAAAGGTGTAGAATTTGCTTTATTCATTTITATTCTTTAGCTTTCTCTTTATGC
TTCCATTTTTTTTARAGATARATTAATACATTAGTARAATAAATGGAGTTCATTITTTTTPTTTTTGATTTTATTTTGAGA
AATGAGRACGTAACATAAGAAGTGTTTTAGTGTTGACGARATAARAAGAGAGAGAGGGTTTAGTCTATTTCAAGGCATARA
RAAATGGTTGGTGAAGTGTTGACGAACGGTGGARTACTATAACATGGGCCACGTGGATGACAARATTTACTCCTCGACGTATC
TATTAAAGTTGTGGTCAGAAATACAGTACAATTTACCGACTACCTACATGGAAGAAGAATATTTTCATTTCATTTCAACTA
CAGTAGTATAACATTCACGTTATACGATTTTTCATTTTTGTTTTGTAATCARAGTARTGATTTTCCAARRAMATCATTGCT
ATGATTCGARTACATACAGTTTTATATTAGTTTACATATTTATGACAACTATAATACAAAATTTTAATAGTTGTTCAAGGG

ACGATTGATGTGAACTCGCCARCCATATGCCCTACGTACAAAATAACATATTTACATGTAGAAGT TGAAAATAATAATAAT
AARGTGTGATTAARAACAATTATACARATGCTAACAATAGGCTACGAGATC

SEQ ID:103

>STAR a19
GATCTTGATGTGTGTTTTGTGTTTTTGTTATTGCAGGATGTATGTTTCATAGTGAGACAGGGCTTAAGAGCTTTGACCATC
CGACTAATATGATGAAGGCAATGCCGAGGATTGATAGTGAAGGTGTTCTTTGTGGAGCTAGT TTCAAAGTTGATGCTTGTT
CTAAGATCAATAGTATCCCTAGAAGAGGAAGTGAAGCTARCTGGGCGCTGGCTAATTCTCGTTGATTTTGCTTCTAGTTTC
GTTAACTCTTGCTTCTTTGTTGCGTTTTCTTTTTATGTACTCTTGTTTATGTARATATAGCCTTATGAAGACGATARAGAA
ATARAATTGATTTGCTTCTTCGTGACATAGCAGTCTTTACTTAGACAACTGTGTGATARATTCGCAATCTCACTCTTTGAT
AGATAAGAGGGAGGGARGAARGCAGTGGTARAGACAAAACTGTGTTGATTTTGTGAATT TAGAAGTTTACARTAGCARRAA
AGAAACTTTGGTCGACTTTTATCATTCATCGTTCCACATGTCTGTAAATTCATCAGGCTCCAATGGGTTTGAGAGTTCATG
CATCTTTCTTCTTGITTTTGCCTTTATT T I CTTAGCAARTTTCCCAGCTTTATTTCTTTTCTCCAAAGCTCGAATCTAAAA
GGCAGGAAATTGGRATATATGAGAACTCTGACAGATAATCATATATAGCAATGTGATC

SEQ ID:104_

>STAR A20
ATCGTTTCARAGCATGGTCTAATGATGATCCTGATCTCCGACTGATCCAATARCGGTTAAGCAACGCTGTTTTTGATCCTC
CATTGTTGTTTGCCATCGATCARCACT CAGAAATAAGGTAATTAACGCATCTCGAGACTCATTGTTITARCAATCTTTGTT
TTGTTTCTTCCAAATTATTCTCGTGAATATCCETAATCTCTCCGTCT T T TAATGAACAACACATATCATATGCTTTTGTTT
GTTTTGTTTTGTTTTTTCAACATTTCAATAATTTTGTCTT T T T TTCT TCCATTTAATTTGTTTATTTCCTGCTATAATANA
CGAAAACTATAATTCCATGTAATGTTCGT TGTTGT TCATAGTGAT T TATCATARCGAGCAACAACATARARATCAAGAGAA
TAAGARATTAGAGT TATGCTGCTTATTTGAATTAGACARAACCTACT TTTACTTGT TAAGGAAATGAARAGATGTTAATAA
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AGATGAGCACATCGTACGTGECGCACGTGEAAGCACT PCTGTACGACGEACCCAGTCCARCTCGAACCCCACACACATAGE
ARAGGTTGTTAAGTTGGCTCGTAGETGAATTTAATACCTGTTATTTCCTT TATAGCTGGCTAATTACCTARAT TCGATCCA
TAATAACACATTCCTACTATGCCAACATTTAACCCTAGTCAAACTARTTARAACGT TTCTTACTT TTTGGCCTATTARAAC
GTTTCATTATGTTCCGCAAATAGTATGARATATATAAAGATTTTCTAACAAAAAATTACTARGARCAGTTAGACTGATTGA
GATTGTTTTTATTTCCTTITAT T TAATTTTCTTTTATTATACTCTGTTTAT T TGTGTTTAATAAT TAGGATTCTATTTGTC
TTGTCTTGTTTGCTATAGT TGEAGT T T TC T TCATARAGAATGECGTTTAATACGGCTATGGCGTCTACATCTCCAGCGGCE
GCAAATGACGTTTTAAGAGAACATATTGGCCTCCGTAGAT CETTGTCCGGTCAAGATCTCGTCTTAARAGGCGGTGGTATA
CGGAGATCGAGTTCCGACAATCACTTGTETTGTCCCTCCGGTAATAATAATAATCGCATTCTTGCTGTGTCIGT TCGTCCG
GGGATGAAAACGAGTCGATCTGTGGEAGTGTTCTCGTTTCAGATATCGAGTTCTATAATCCCARGTCCGATARARACGTTG
CTATTTGAAACCGACACGTCTCAAGACGAGCARGAGAGCGATGAGATTGAGATTGAGACAGAGCCARATCTAGATGGAGCC
AAGAAGGCARATTGGETCGAGAGGCTGCTTGAGATAAGGAGACACT GGAAGAGAGAGCARARRACAGAGAGTGGAAACAGT
GACGTTGCAGAGGAARGTGT TGACCTTACCTCTGGTTGTGAAGAAGAAGAAGGT TGCATTGCGAAT TACGGATCTGTARAT
GGTGATTGGGGACGAGAATCGTTCTCTAGATTGCTTGTGAAGGT T TCTTGGTCTGAGGCTARAAAGCTTTCTCAGT TAGCT
TATTTGTCTAACTTGGCTTACACGATACCTGAGATCAAGGGTGAGGAT TTGAGARGARRCTATGGET TAAAGT TTGTGACA
TCTTCATTGGAAAAGAAAGCTARAGCAGCGATACTTAGAGAGAAACT AGAGCARGATCCAACACATGTCCCTGTTATTACA
TCCCCGGATTTAGAATCCGAGAAGCAGTCT CAACGATCAGCT TCATCTTCTGCTTCTGCTTACARGATTGCTGCTTCAGCT
GCGTCTTACATTCACTCTTGCAAAGAGTATGAT CTTTCAGAACCART TTATAAAT CAGCTEGCTGCTGCTCAGGCTGCAGCG
TCTACCATGACCECGGTGETTGCTGCGEGTGAGGAGGAGAAGCTAGAAGCGGCAAGGGAGTTACAGT CGCTACAATCATCT
CCTPGTGAGTGGT T TG T I TGTGATGATCCARACACATACACTAGETGCTTTGTGATTCAGGTAATATGTGTTCAAAGTTAC
E TACTTTCAAGCARATCCTCTGTTTCCTCACATCATGATC

SEQ ID:105

>STAR A21
GATCTTCTTCTATATATACCGGTATAAGTCARCTGGCGGCTGARCAAAGGTCGTGAGGTARCAAAATATGAGACARATCTA
CAGGTCAGATTGGGTTCTGAATT CTGATAAGGTCTTAAAAAGGAGCTCACCAACCCACAAAACCATGGATTGAACAAGTAC
AGGTCATTGCCTTCATTTTATTCTTTACTTTTCTAARGGCTCAAGCTTCCTTTATTGCCTTTAATAACAATATACTAATGAG
TATTTTGCACTCAGTAACAAAATTCAGGAGAGTAATTTTTTGCCCTAACATGTTACTTTTATGTIGT TAAGAGT TTAGRATT
TTGGATCTATGATTTTAGTT T T TGTTAGGGAARTCATATTCATATAARATAAAATATTGCCATTGACTTAATTGTTGTTATTC
ACCTAATTTCTCTCCAAATTTGGTCATTTACCTCAGTTGATTCTATATTATACTTGCTAAGTGTTCTTIGTCTAATTCTCT
ATCATTGTTTGATT?AATAATAACCAAACCTTAAGACTTGGAAGCAAAGAAGAGAGAAAATCCCAATTAATTTTTAATAAT
TCAAAGAGAGATATTGAGTGACTTCCACTAATACAARGAAAGCTTGGTTTGTGCAATATTTTGCGGTTAAGCTATTAATTG
CTGAGGCAACACCTTTTCACACTTTGCTTTCCTTCTTCCAAGTTTTCAACTTTTCTTTCTTACTCTTTCTATTAATCAAAC
TGCAACACAAARATCATTTGGATAATACATGTTTAGAAGATGAT TAAGCTTTAGTTTTATTTCAAGATTATCATAATTGTT
ATCTGTTGTTACCTACATTCATATAATCTTATCARABACGATAAAGACARARAGGGGATACAATATAGGTTTTTATTATAA
AGAARCAGGAAAGAAAGAAAAGGGTTTTCACCAAACGAAATTAGTTCAATCATTTAAATTATCTTTATCCTTATGATTAGT
GTCTTTATATCTGTCATATGCTGCTTCTCCTTCCAACTTCCTTTGGATTATATTCTCTTCTCTTTATTTTAATTTCCATTT
GTGGTAGCTGTTTTATTTTTTGTATTTTCACGCCGTGTCCCTTTAAAATAATATTAACTACACCACTAATGTTGGAACATG
RARAACATGAATGAGGTAATTATGATGATGAACCARATGTTARGGACRAGCTCGGTGTAACTAAGAAGATAATTAGTGARA
CAGAACAAGTCAATAACTTGTAAGCATTTCAGAATTGARAATAAAGATAAGGGAGGATGAATATGAATTTAGTARATGGGET
AATGAAAGTGAAAGAAGAAGAGGGARGGGTTGGTTACTGTCTCARGGGTTTGARATGGAGACGCGTTGCTTGAGARTGAGGA
AARAGAGTTAGTAAGTTTTTAACTCTCTCTTTCTCTCTCCCTCTCTCTTTTTCAACGTCAATTCCT TTRAAGGAATGGCCTC
TCTCTCTCTCTGAAAGTGTGTGTGTATATATTAAACGACTCCATTTCTCCTCTGCTTAGACCRAAAACTCATCTTCTATACT
GCRAACARAGAAGGAGGAGCCGTTGAGACTACAAAATGACTGCAGCAGAARACCCTTTTGTATCTGACACCTCTTCTCTGCA
BAGCCAGCTTARAGGTTCTTATTTTTCTTTCTGTTTATTGTTCATCAACCCTTATGAGTAATTTGCTTGATGTTGAGGTTG
TTCTGCTTTCTTTTAATTCCACTCTGCAGAAAAAGAGRARGAGCTT TTGGCTGCTAAAGCTGAAGTTGAGGCTT TCGAGAAC
ARATGAAGAGCTCAAAGACAGAGTCTTTAAGGAGGTAACATGCATGATGATC

SEQ ID:106

>STAR A22
GATCCATTAAGAAGCAGCCGCAAAATCGGATTGAGAACAGGAARAGACGCGGTTAAGGCTTATGATGARGTCGTTGATGGSE
ATGGTTGARAACCATTGTGCCCTTAGCTATTGTTCAACTAAGGAGCACTCEGAGACT CGTGGTTTGCGTGGGAGTGAAGAA
ACTTGGITCGATTTAAGARAGAGACGAAGGAGTAATGARGATTCTATGTGTCAAGAAGT TGARAATGCAGAAGACGGTTACT
GGAGAAGAGACAGTATGTGATGTGTTTGGTTTGTTTGAGT TTGAGGAT TTGEGAAGTGATTATTTGGAGACGTTATTATCT
TCTTTTTGACAGRAATACATTGAAAACTACCGTTGCTAATTTGATAGGTATACATATATAGACATGTATATATTGTATAAT
TATATGTCRAGATTATTTATTTATTTTACATTTTTCACAARAAAARACGTTAATCTATTTTTCTGTCACAAGTGTGTTTTT
ATTCATACTACATACTACAACGCCAATTTAACATGCCARATATARAACATACATGGGCAAAGGCCCAACAGCCAGTTTARA
GAARCTTTGTCTGAARGAGAARGT TGTTGTATATATCACAAGGGATATGTGGTAAT TGGGRAACATGTTGGGTTGACACGTGGE
GARATTGAAGGAGATGGAGTTTCCGTCACTGGTAGAATCTTCTAACACTAGAGAGCTTCAATT CAGGTTGAAATCGT CAGA
AAACTAATGCRGACGGTAGATC

SEQ ID:107

>STAR AZ3
GATCARARCTTAGTCRAATCGTTCCTTCCATTT TCTTTCAGTTTGAT TCCACTTTAATGGCGTCATAATCATCTCTTARAT
CARACAATGACTCCACTATCTCGTTTCCGATCTCTTGTTACATAAAGT TTTCTGTAGCATTGAGATTGTCCTTTTCGGAAT
TGCTTTTATTTGCGCAGCT TGATGGAARCAACAARCAGTGTAGTAGT I TAGTAGAAAGACTGAGAGATAAARCGAAGAGTC
AAGTTCCTAAGTCCATTACTTGCATTARCCGCTTAGAGATATCGCGTATAGCACCATTACACCCARCGATGAATAGCCCGA
AAGGATTTGGACCT CCTCCTAAGARAACCAAGAAGTCGARARAGCCAANACCCGGARACCARRGTCATGAAGACGACGACG
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ATGAAGACGAAGATGATGATGATGAAGAAGATGAACGTGAGAGAGGTGTAATTCCAGAGATAGTGACCAACAGAATGATAA
GCAGAATGGGATTTACAGTGGGGTTACCACTCTTCATTGGTCTTTTGTTCTTCCCAT TCTTTTACTATCTCAAAGTGGGAT

TGAAAGTTGATGTGCCTACATGGGTTCCGTTTATTGTTTCGTTCGTCTTCTTTGGTACGGCTTTAGCTGGTGTGAGCTATG
GGATC

SEQ ID:108
>STAR A24

GATCAGACTGAACTCGTGTACTCTGAGCCTTGCTTCTTGTAGCTCTTTTAGCTTTCACATTTTCATCAGTATTCACATCAT
TCCTGATAATTGTGCCAGRAGTCCCACGACTATCTTGTTGCTCACTAATGGTTGCTGCTGCAGATGATTCCATGTTGTCCT
CTTGIGAAACCCCAATGCTTCGTCTAGCAACTGTATTTCTTGCACTTCCTGCTTTGCGGTTITTTACATTTGGATGATGCAA
CTTTAACTTTAGGTAGCTTCT TTTGAGTAAGATCAATCTCATCTCTACCTAGGACCTGCARATCGATGARATTTGAGTTCA
TTTCAACACACTTGATGACACTATCATAGARAACAARAAGACCTTGCTGTACCAGAGTGAAGAACAGCCTTTACCTTGGCC
TTCACAGGACTAGGTAGAATCTCCGGAGAACAAGGCCTCTGAGTCCATTCARACATTTCGCTATCAAACATGTCACCTGGA
TTGGGCTTTTGTTGCTCGTCTTCCTGARACATTCATCGGAAAAARAGTAAGATCARAGGATC

SEQ ID:109
>STAR A25

GATCCARACTCTGCRATGTATATTACGAAGTCGTTTGATATAACACCTCTCTTGATAARAGATGATTAGAACCTAAAGTAA
TTTTAAAATATGGTGARAARTTAGACTCTTGGAGTATATAAATGGCTCAATCTGTATTGCCCGCACCGCCCAARCTCCCAT
GGCAAATCCATTGACGRAACCAAGGTAAAAATCACATGCTTTGAGCGTTTTTTTAAAACAGAAGTGTAAGCTTAAATTTTT
TAGTTTAATAGTAGTAACRAATTCAACCTTGTGAAGAGATTTATTAATAATATTAARATCATTCCCCTRAATTATTTGCCTT
GAGTTTCGAGCCTTCTACTGTACCACTCACACATTAAAAATCATCAGACTATTCARACTTTCTTACATGGTTGATTAGTTC
ATCTCATATATGCTCAGTATCATACTCTTGCAGATTAATTTTTCATT TTAATTATCARCGAATTTTTTATTTAATTATTCA
TGACCAAAATACATTTATTTTTTTTAAATAAARACAAATAATARATT TGGAAGT CAAAAATACAATCAATAGAARAARAARGT
ATGACAGTGATAGATAATATTTGCAGAATATTATGTGARAGCTATTITTCTCTGTAACAATAAATGAGAAAATCTTTATTAT
TTTACATGARAGAARAAGARAACAAAACAGAGATATTTTTCCAGCTGAAAAGAACARACATCTCTCATTGATGTTCAGTGA
ACTTGCACCAAACTTCACTTCTTCTATACTTCTTCATAGCCACARACTCAGTTCTTTGCAAGARACACAAACTTAAGTATT
CAAAATATCGTCATCATGTTCTCAAGATTCCATGCTCTGTTTCTTCTCCTTGTTCTTTCAGTAAGAACATATARATGTGTA

TCTTCATCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTTCTCATTCTCTTCATTTTCTTCTTCGTCTTCTTCTCARACTCTTGTCTTGCCT
CTAAAGACCCGAATAACCCCAACGGATC

SEQ ID:110
>STAR A26

GATCCTCGATTCTTATCTGGATACAGAAGAARACACCTTITTGTCTTTTAAGTACTCGGAGARATCTGAGGGTATCTTTTT
CTTGAGCAGATGGAGGTGAAGTCCTCAGTTGGGCAGGAGGEGGCTCTGGAAGACTTGGCCACGGTCACCAGTCCAGTCTTT
TTGGCATCTTAAGAAGTAACAGGTTTGTTTTACTTAATTTCAATATCGTTTTGTCTCTTTCTCATGCATTTTTTGCTCACA
AGAATTTTCCCATTTCCTCCTTTACTTTATCATGATTCCTTCATAATTTTCTTGTATTGCACTGTAAAGTATCCCCCTGAT
TGCAGTGAGTTTACTCCAAGGCTTATCAAGGAACTTCAGGGGATCAAGGTAATCTAGTGGTGAAGRATATCCACCT TGGAT
GAAGAGTTTCTAGTTACCTAGTGGTGGTTTTAATCTTTAGACTTTCATGCTTATGTTTTTCCATTCTTTCTGTCGAGCACT
AGGTCACAAATGTTGCTGCTGGTCTGCTGCATTCAGCATGCACTGATGGTATTGATTTACTTTCTTAAAAGTATGAATGTT
GTGCCATTTACCGAACTTTATGAGGTTTGTTTGCARATGCAGAGAATGGCTCTGCTTTCATGTTCGGAGAGARATCTATAA
ACAAGATGGTAAGARRATGTCTTTTTCTTTGATTTCTGTGGTCATATATGTGAAGCTATCTGATGGGARAATACAGGGCTT
TGGAGGAGTAAGAAATGCCACAACACCATCGATTATCAGTGAAGTACCATATGCAGARGAAGTTGCATGTGEGTGGCTACCA
CACATGTGTAGTTACAAGTAATACTCTCTTATTATATCGTTCTTTCTT TGATATTGAGTTTGCTTGTATACTGCAAATGCC
TGTCCTGCTCARATTTCTTTTTGTTATTCTTTATAGAGGCCCAAAACTGCTCTTTAGTTTCTGCTAAATTTATGAACATAT
TGTGTTTGTAAGATGGTCGATAACARCTCATCGTTITGATGTTTCCTTCGTTTTTGGARGGAGETGGGGAGCTTTACACCTG
GGGCTCRRACGAAAATGGGTGCCTTGCAACAGAGTAAGTTACATACCCCGARRAAATAGAATGTTTCCCCATARGATGARA
ACAAGGTTCTTGAACTGTACCTATACTCTTATTTCAAAAAATTCAGTTCAACGTATGTCTCACACTCCCCTGTGAGAGTTG
AAGGTCCTTTCTTGGAGTCTACTGTATCTCAGGTATCTTGTGGGTGGAAGCACACTGCAGCTATTTCAGGTAGCATCTCTT
TTGAGTARAACATATTTGTTTCCTCTCTCATTGTATAAGT TAATTCAACTCAATTTCTGARACT TGTTTGCAGATAACAAT
GTCTTCACCTGGGGCTGEGGGAGGATCTCACGGCACATTCTCTGT TGATGGACATTCCTCTGGTGGACAATTGGTTTGTTTC
ATCATCTITATCTTATTGATCAAATCTCTGAAACAACATTTTCAAGTGTCGARGAGAATAAATATGCTATGCTTAATATGTA
GGGCCATGGTAGTGATGTAGACTATGCAAGACCAGCAATGGTGGACTTGGGAAAGAATGTANAGAGCAGTGCATATATCTTG
TGGCTTCAATCATACAGCAGCAGTTCTTGAACATTTTTGAAGACTCGGTCTCAAGT TAATATCATATACAGATGTTTAGTT
TATTCTTGCTTARACATCTATAGACTAAAAARATAATAAGARATTTACACTATTGAATAGCGATCAATTACACCATTGGTT
CTAACTTGAACAATTTAGTAAATAGGTGGAATATTCTTGTCGTGTAAATTATTGATTTTATTTATT TATTTTTGAAAACTA
CAACRARCGATAGAAGAGTTGAGGAAATCTCTTTGTAATCATAATTATGAGAAAATTARGATC

SEQ ID:111

>STAR A27

GATCGGAATCATTTTGGGAGT TTGAAGGAACTAAACATAATATGCATGTCGAAGT CAACTTATTGCARATAATTTTGAAAT
GATTCTGRATTGGAAATTCATGAAGCTTAARTTATTTTATCTARATAAGTTTAATATAGGTTTGAGTGAGATATCGAGATTA
BATGATRAGAGTCTTTCITCGAGGAGACATTAGAATTCTACACARAAATCGARATTAATCTAGTCCTTGACRATCAGTTTT
CAATTAATCAAAAACCTATAAAATTCARCTCAAAACCARTCGTATGARACTTCATTATACCATATAATCTGGTTACTTAGC
TTAAATCTCTACCCGGCGATGTTTCATGCTTGAGAGACTAGGTACATAGGACACTAGGAGTACTGCATATATGGTTACCTC
ATGAGTTCTCATCGTAAAATCATCCAATAARAAATGGTTTCCTGCTTAGGTATACGGTATACCATCTTGTATCGTTAAAAT
TTATAGCTCAGTTCGTTGCTAACAGTCAAATACGTCTTTCCAGGGTAARRARTGTGGARATTTGTTCCACTGTAAAAACCT
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ARTAATTTTTGACATTAATAATTARAAGGGATTATAATGTAATATATACAARAGATAGGCGAGACAGAGACGAAGGCCCACA
CATCTTTAACAAAAGAACAACAAGCCCGTGACCCCAAAATAAAACTAGCTTTCAGATTTATTATTTTTCATCTGACATAAT
TGCAACCGTTAGATTTCATTTCTCAGGTCCCATTCTGACTCAGATCCAACCGTCCATATTCCTCTAGTGTCTTCAATAGTT
GGGCCCCTTTTCTTTTTCCTCTCGCCGTACACTCTCCTTCCAGCGCCAACGCCACCGCCCGAGCCACTTCTTCCGCCGGCE
CCACCGCGATTPCCTCGCCGGAATCCCCTCCTTCGCCECCTTTCCCGTAGACCACGGARAGGATGCT TATGECGTATTCTC
TCCCTCTACCAGCCAATCTCGCCATCACCGCTACCATCGCCGGCACCGTCATCGCGTGAGCGCGAACCTCCGCCGCTCCTT
CTGCCGTTGTACACATTAGCT CAAGAGCAGCTAAGGCTCECTCCACCGCTGAGATC

SEQ ID:112

>STAR A28

' GATCGAACTTTGGTAACATGCTTGCTTACTGCTTTCTATTGTCTGCARAACCTCTGTTCIGGGTGACCTTCTGGCCCCTCT
CTCTCGAAGCTTCAGAACTATGGAGGAGAGAT TGGATAARGGAGACAARAGGTGTGETGTGGCGAAATGTTAGGGTACCGG
CAATTGTGTATETATGAGTTGATTITGTTCTTTTCTCATAAAGAGGATTTAACAAAGGATGAGAARACAAATCCAACTTGA
GTACTACGAGGAGATANARGCTTTTATTGGGTATTGRAGTATTGACACCT TCTTGARAGTCTGATACATTTTAGACTTTTAC
TGCATATGTCCAAATATTTAGATTTTTTTTTCGTTTCTCAAAAAAGTAACTTGTTTAACAAAAAARAATCGTTATTGGGCT
TTTCETTTCITTTATATTGEGCCTTGAGCCTTITTTAGCTTI TGTATTTTTAGTCCTTTTCGGGTTTATTTATTTATTAATA
AGATACCAAAAACATAACARAAATGTAGTTTTGTATITTTAACCTAGTCTTTTAAATATTTAAACTTAATTAGAAABATTC
TATTTAAAATATTATAAAAAARACATGATTTTGTGATTTTCCCATATTTTGTGTAACTATTTTTGACRAGCTTTTGAAACA,
ACAAAGACRAAATCCATGTGATAAGGTCGGTCAAARATCTTGCGTAGTAGAGCGAGT TARAGATTTTTGGATGETTACAATG
GTATACTCTTATTTGATATCCCATCAATGGTATATAGCTTTGAATGGTAGCGACAAGTGAGAGTAARATTTTCTCATCATTG
CTAAGTTTTATTTTAGGTTCTACATTGTTTCACCCTTCTTAAGTATCCTACTCTCAACTAGAAAAAAAAATTGTGAGGGCG
GTTTTATCGGCTGGAATGCAGCTCATGTAGCTCCCACGACGGAGT TTTCTGGCTAAGARACTCGGACACAACGTTGGCCTC
CAATATCTTCAAGGCTTCTTCATTCGTCACCGACCTCGGTGTCTTATACTGACTCACAGAAGAGCCTCTAGACAGARAAGAA
GTTCATGAGCTTGTCGAAAGCGCCAGGCTTARCAACCTTAATCTCAAGTGGTCCAATGTTCTTATCATTCTTTCGTCCTTT
TCTGTAARCCGCGTCCAGAGACTCCTCARTGGTIGAACGCAGCATTCCTCCAAAACATTCTGETCAAGCTCAAGCTTGGCGTC
CTTGACTTTTCTCCCGAGTTCCCAGTAGAGCACGTAGTGACCTGEATACCAGGAGGAATCCACACGGCTAGTGAAATCCAT
GAGCATTAGGTCATGTGGCTCAAGCAGGAGACTCGCGTTAGTCACTGCCTTGAGGAGGTCTTCGTCCTAGGTCTTGTCCAT
GTCGATGCTCAGAACAACTTTCTGTCTTCCCACGARATGAAACTGTGGCGCATTGTTGTAGAAACCAGTCACTCTTAAAAC
GTCCCCTARACGGTACCTATACAAACCTGTATARAGAATTTTGATACACATTAAGAAAATTATTAACATGTCATTTAGTTT
TGARATTGAGAGAGTAAACAAGAARAAACACTTACCAGCAAACGTTGTGACAACAGGTTCATAATCATGACCGATTTTAAC
ATCGACAAGATCGACTACAACAGGATTCTCTGCGGGATC :

SEQ ID:113

>STAR A29
GATCAGAGTCACAACCATAGGAGTCGGAGACGGCCATGCATGTGTCTTGATAGAAGAATTAACCGGTTCTAAATCTGARAAA
CGAATCCEGTCGTCTCGAACCGARATCARTAACCGGTCCGGTCAAAGAAACGGTTGCACGAGTGAAGGARACGGTTACGAA
BACGGAGCCGTTAATATGCGATGACCGAGTGACAAAGGGCGAAGCTGACGATGTGCTACGAGGTAGACGTTGACGTTGACGE
TGECAGGTGTGTTAACGGAGATTTARCGGCAGTTAGCTACGGAGGAGGCTTTGGGTAATTGTGGCGEGGATTGGTGGGAGAA
ATGGGATGGAGTGGTGAGGAT GAGAAATGGTGATGACAGTTGGTACCGTTACGTGGATTTAACGGTGATTAATGGAAATGT
GGTAAGGTTATGGGATGACAACAAAACACTAGTAACGGCGGCATCTGTCTAAATTAGAGRAGTTTCATATTTCGGARAAGTT
TTTAAATCTTGAGAAGCTTTCTTGGT T TGAAGTGT T T T T T T T TGT TGGTTGAT TARGTTGTAAT T TGTARATAATTTTCA
CACAAGAGACCAAGAAGGAACGCTTAAATCAATATCAATTGGTGTTGATTCCCAGCTTTTTCTAGTCGAACTTAGGTAACA
CGTCCATTGCGATGATGAATTCGTGACAAGGGGTCARCTATTTGAACACAACAAACARGTGCGTTTTCTTGTTAAGGCCCA
TCTAARATTGACTACACACATTTACT TTTAGGCCCATTTTARAACTTGACTGTAGCCTGTAGGCATGTATTTGTTCGTGTTA
CTCCCAGCCTCAARACCCGCAABATCCACGAATTCTTCTTACTTAGTCTAGACTCTGGTCTGATC

SEQ ID:114

>STAR A30

GATCTGGCTAATCCGTTTAGCACACAACCAGATGTAACATTGGTTGCARAGAT TATTGAAGAGTCTCGATCTAATGTAACA
CACCTCTGCGCATTCAGGAGTGCT TACGTCAACACAT TCCGGGAACGRAAAAACTGTTAGCGTATGTGTATTTTABAGTATT
ACCATATTTCTTTIATATCTTCTAGCACCTCCTCACAAATGTCACGTGCGTCCTCCGATTCCARAGCATAATGETTGCTTCC
GAAGAGCCGAAGGTAGACACCACCCATGTGAGCATTACCAGCACATATGTARAGAATTGCGCATGCAAGGGTTGCAGCGGC
GTTCCTTGGGCGCGATTCGCTCTARAGTGTAGGATAGCTCCCTGGATGTCAGACTCATGTGTAACGAGACGCAGTCCTTCATG
GTAAATAGCCGTGGGGTTACCAGCTTGTAAGCACCGTTTGAAGAAGGGTCTATAGCGACCTTCEGGAGTTGATGTCATTTGG
ATCGTGGCCTGCCGCGTAGAAGTCATCGGGATCGTCGCACATGCTGARAATGTTTGCATTTTTGAGGACATCCGGACAGTA
GACAATGTCTCTTCCACGAGGACCGGATTTCAACATAGGTCCGAGGTACCACCAACATTTGTCAGCCATTTTCTTGGCTAT
CTTCGCAAGCARATCGICAGGAATATTTGGGTTTGTCATAT T TAGGAGTAAGGTGTTTCGAGAARATGARATT TGAACACT
TAAATAAGCATCATTGAAGATATGGTTGGGTAAGTTATGGTTGTAT TTATTGCAAAGGTATTAAGTGATGATGTGTATTCA
TATTGTCAAATCARAGTAATAGTATTCCATATATAATTTGT TATCGTTGTTATGAGCAACCTCTTTTTATTAACAGCTTAA
BACTAGACGTGTACGTTTTACTGACGGTCTTAGTGTACGTCCACATTTACATTITCTACATTTACTCAACRAACAGTGTACG
TTGTAGTGTATGT TTTAGTGAACGTCCACATTTACATTTCTACATT TGCCCAACAAACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTCC
ACATTTACATTTCTACATTTGCCCAACARACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTAAGTGTACGTCCACATTTACATTTCTA
CATTTGCCCAACRAAACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTTAGTGTACGTCCATATTTACATTTCTACATTTACT CAACAGA
CAGTGTACGCTGTAGTGTACTATTAGTGTACGTCCATTCATARATATCACCAT TTATCAGACAAACCARAGACCTCATACG
TTTGCATGIGTTATTTT T TAGTGTACGTTAGAGTTGATATCTCATGCTAGTGRACGTCCATATCTAGTTTTCCGAGACRRA
GARAAARCCTCTAAGTAT TATTTGGTAGATGCACGTGTACGEAGT TGTGGACGCT TAGATTTTARTATCCARAT TTACATT
TACTGCAGTGT CTARATATCATATGTGRATTTGGCTGAAAAATATTCAACT TGAGAAACATAACACACCTTGCAAATTTCT
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TAAGCARTAATATAATTTCAACATAAACATAARCAACATAGTAGAAGGCTTATCATAATTTGARACATGACATAGCGGATA
ACATAARCAAACATATAAAGTAGAATGGAATAACTATAGCATTTGACTAACACGCCTGGCACACGACCAGAGGTARCAGCG

' GTTGCARACGTTTTGGAAAGCTCCTGATACCATGTAACAATATAAGGCGCAAGGAGGCATACTAATTCCATGGCTGGTAGG

ATAAGAGAACGTAGGACCATATGTATTGCTGTATGGAGGGTCAAACTTCTTTATTTCCTCGATGAACTCATCACCCAARAC
TCGAGTGGCAACCGAGT CCAATGGATAATGGTTGCGGGTGAAGAGCTGTAGARACRAGCCGCCCATATARTCATACCCAGC
ACATATGAATACAATGGCGCATGCAAGTGITGCATTTGCTCGTACTGGAGCATGACGCTGTARGAGCCTGATGGCTCCATT
GATGTTTCGTTCATGCGTTAGAACACGAATACCTTCGTAATACACGGCCGTGGGATTATTAGCTGCARAACACCTTAAGAA

. AAATGTTCGATGTCGGCCTTCATCAGCGGATC

SEQ ID:115

>STAR A3l

GATCAAAAGRATCGTACTTGAAATATTTAGTGGAACGCATATGTCAGAGTTACAGATATGGTTTAACTCTTTTTATCTCCT
TTTTTTAATGGTGTTTCTCTTITTATCTCCTATAATCTTTTGGGAAT TTTTTATTATTAAATATTAATTAAAAAGATAAAT
TCTTAGAGAARATCCCAACTGACTTGTTAACTAGTGAGACATATCT TATTTATTCTCTGCTTATCTARAAAGARAATGAAA
AAGAAAAARARAGTATATATTAGAAGATTAATATAAGT TTAGGGGGARAATGATTATTATTACTAT TTATAAAATTAGTAT
ATTTCAAAATTGTACAATTAATTACTAAGCCTTAAAATAAAAATGTAAAAGAAGATTATCATCAAGAATAGTATACCATCT
TTGTTTCAARAGAAAAGTTTACTAAAAGAAAAAACTTTTGTTTAAT TTCTACTAAAGCTCGAAAGCGAARATGATTGTCAATT
TGTTATTATTATTATTTATATGATAGATTTCTTAAGAAACGTATAGAGT TACTTACARATTCTAAATTAARAATTGTATGA
TAAGATTATCTTAAGARAGTTATACAATATATTCCTAATTCTAAAAGAAAATGGTTATTTTTTTGGAATAGATATACACAA
CAAARCAAATTTAGTATAAGAAGATATGTTAGATTAACTAAATARAACATCTCAGGCATGARACTGGATTAGGTTAACCAGA
GGTCCAGAGACCTATATATCTCTAGGCATTAGGGTTTAACTACGGAGCARAGCCTCATAATCAAGT TTATATCTTGCGCAT
CTTTAGCAACCAATCAATTATCTAAGAAGCCATGACTAATACTAATGTTGCTGCTACAAAGCCTCTTTCTACTATGGTCGA
TGAATCTCCTAGCCTTCICCGTGATTGGTGGTGAGACTCTAGATCAATGATTTTTCTTACTTTTTTCCCATTACTATGTTA
TGTTACGTAACATAAGATGGAT TAAACTGAATCTGATCCTCTTAAATTATAT TGGTTGCAGTATGAACAAGAACCTACAAT
ACARCTTTGCGATGAACTTCGTCATGATAATCATCAACATTGAAGCAATCTTGTCTATCAGAAACCACGAAAATCACGTAA
GGAAAGATTATTCAACGATT TTGATAATTTCCGGTATGTTCTTGCCTTTCGCCTATTAAGTTGCGTTTGTTGGGTTGGCGC
AATCAGGGATGTGACATTATGTGAACTCGCCTACATCTTCGGACGCATCAGTCACAACATAGGCTTTATTTTCTTCCTAGA
ACTCCTCTATTGTATTTCTCCCTACTTGGCTCTACTCGTTGGTCTACATGTAGGCCAATGGTATCTAACTTCCATGATTGG
BACTGTCTCTATGCGGAAGGAATGCAAGCATTACGAACTGATATTTAACCTCGTTTAATAGTARAATCTAAACTTATTTAGCT
GCATATTTTGGTTTAAGGCAATCGAGAATGTCTTAGCATCTAAAGCTTACTTCGTGGGACGCATCTGTCACACGTTCGGCT

-TTTGTATTTTICGTCCACCTCCTCTATTCGGTTTCTCCTCACTTGGCTCTATACTTCGGTCTCCCTTGTTTGCTAGGTTTCG

TAGCCGTCATGATTGCACCAAGTTGTCCGTATCAATGGARAGGCCTATGCARCAAAGTGCARGAGTTACGAGACTGGTGGA
AGCATGTGAATCGACCACAATCCTCGGTTGTTATTGTTCAAGGATCTCCATTTCTAAGATGTGAATTTTAGGACTCTTTTA
TCCCTTTTGCCTTTTAAATTGGAATACCAACGTTTATTATGTGGGTTAGTTATGTGTGTATATGATATACARATCARACAA
CATATATAAGGAGAAGAGATATTGAATGTTGATTCT TAATTTACAGGAACATGARGCTCGGGTCTTTCCGGCAATGCCATC
AATATCCGAGGCGGTGCAGTTTCTTCGT CAGACGAGAAACCAGAGAGTCTAGTATCCTAATTTTGAACAAATAGAGCATAA
AGGRACAAGTTATATAGCTTCACATAACCCGAAACATGTTTTAAGTTTCAATATCARAGACAAGATC

SEQ ID:116

‘'>STAR A32 .

GATCTAGACATATGTGTGAGACGTTTCATTGTAGGTATCTGAATGTAAAGCTCARAGCTTTAACCTTTGRAACCGATARACC
TCTAAAGCTCTCTCTTTTCCTTGGATGAGTCTCACAAGTTAAGAACT TCAGTGARATAATCTGACTTTATTGAACCCARAC
TTGGGTATCACTGTTTATCTTAGCATTACAGAGTTITGTTTTTGTTATGTACATTGGATT TGAAGTCTACAATGTTTTTCC
AGGTTTATAAACCGGAAGRATATAGCCGGGTTCTAGCTATCTGTGGTCCTGGGAACAATGGTGGTGATGGTITGGTGGCGG
CGAGGCATTTGCACCACTTTGGATATAAACCGTITTATTTGTTATCCCAAACGTACAGCCAAGCCACTTTATACTGGACTGG
TCACTCAGGTTTGTGTAACCAGTGCTTAATTTATGGGGGATCTTTGT TAGCTTTCTCCGTTTCTTTACTGCCTGCTGAATT
TGCCTGTTTTTCTAGTTGGATTCACTCTCAGTCCCTTTTGTTTCCET TGAGGATCTGCCGGATGACTTGTCARAGGACTTT
GATGTTATTGTAGATGCAATGTTTGGGT TTTCATTCCATGGTAACTATTTTTGTGCATGAATCGTTAGAATTCTTCARAGC
ATGAAACAATTATAAGAAGTAAATTCATCARACTTTTGAACAGCAAGT TTTGGAATCAAAGTCTCAGAGATGCACCTTATT
CATTTGCATCATGTTTCAGTTGGCCTTTGAAAATCCATTTTTTGCACATGTAGGAGCTCCCAGGCCTCCTTTTGATGACCT
CATCCGGCGATTAGTATCGTTACAGAACTATGAGCAGACTCTTCAARAACACCCAGTCATTGTCTCTGTGGATATTCCCTC
TGGTTGGCACGTTGAAGARGGAGACCATGAAGATGGAGCGAATTAAGCCTGATATGTTGGTARGTCTTAGCCGARATGCITG
TGTTTCTCTTTTTCTCTTGTACTCATTTGTTACTATCTGATATAATGAAAACTACTTTATARATTGAACATATTTACTCTT
TTTAGGTATCTTTGACTGCCCCAAAATTATGTGCAAAGAGATTCCGTGGCCCTCATCACTTTTTAGGTGGGAGATTTGTAC
CACCTTCTGTTGCAGAARAGTATAAGCTGGAGCTCCCTAGTTACCCAGGGACATCTATGTGTGTTAGAATTGGTAAACCTC
CCARAGTTGACATATCTGCTATGAGAGTGAACTATGTCTCTCCAGAARTTGCT TGAGGAGCAGGTTGAARCTGATC

SEQ ID:117

>STAR A33

GATCCCGTTCATGTATTTTTGCCAGTTCGAGTTGGGGTTGGTTCIGTTTACT T TTTCTAGTCCATGTATTTTGCAGACCTA
TTAAAACCATTCTGTTTTTTTTTTGGACCAACAARACCCATCCGTTTTTAGATACGAAAATAARATTTTATTAARACCATT
ATTTTTCTTGGACCATCAARACCCATCCGTTTARAGATACGARATGAAATTCGATTGATAAATACRAAATARAGTTCACCA
AACTTAMATAARAAGGCATAGATGGGACCAATGAGAAAGAAATTTCTTTTCTCCTCARTTTCCCCAAARATATATARACCT
TAAGTTTACTTTTTTGTTGCAAGGAAARACATTAATCTTT TTCAACT TTCTAAAAACAATCATTTCARACGTTARAGGAAC
CTCCTCCTTTCTTTACGCGTTTGCAATATAACCCARGRAAGACCGCTTGTTTGTACAACTTTCCARAAACCAAACAGTAGTG
TAATARACCTCTGACTTCTTTTTTCTTCTCTATTTTTGTGGGTGATAATCAAT TCACTCGGTTTGARATTTCGTCCACTTT
TCRAAGATGAGTGAATGARAAAGCCACGAAACTTTCCATTTCTTCCT CTGTGTATAACTCTCACTGAGTACGACTTGCCAT
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TTTCTCATCCARRAAAAATG T TTATCCAARTACATAT TTGTGAACT TTGCTTTTARACCACTCAAGATTCTTCCCCATGGC
TTCTTCGTCTTCTTCTTCTCGETCTCGCACCTGGAGATACCECGTCTTCACGAACTTCCATGGACCTGACGTCCGTAAAAC
ATTCCTCAGCCATTTACGTAAACAGTTTAGCTACAACGGGATTTCGATGTTTAATGATC

SEQ ID:118

>STAR A34
GATCCATGCTTTTGAGTTTAAGTGATT TATTTARGATCCTCTARACT TTTTTT TCTTCACTTAGTGGTGGTTCCAGTCAAT
TTAGCRAGTAAGATGTTGTATGTGTCAATGCTATAACTGTGAAT TTTCAGCTATTGTAGTTTGATTTTTGTCTTTGTTAGC
TTCAGGTGTCTTGAATCTGAAT CTGTGECTATATTTGGTGCTCGETCGCTCAGCAGGARGEGAGGEGGATATTGTCAGGETT
TTARTGTACGTCAGATGAATAGAGCARCTAATGTTACTGGCAGTAGARGGACGGGETTTATTCTCAGCGICCGCGTCTGGE
TATAGTARGGGATTGACCCTTCTTTTCTCTGGTGATAAAGACGTAGATAGGCCCATGAGAGTTGTCCCGTGGAATCACTAC
CAGGTGGTTGACCAAGAGCCTGAGGCTGACCCTGTTCTTCAGCTGGAT TCTATTAAGAACCCAGT TTCCCGCGGTTGCGLT
GCTTCCTTCAGTTGTTT TGETGGCGCTTCCGCGGGACT TGAGACCCCT TCTCCTCTTARRGTTGAACCTGTGCAGCAGCAG
CATCGTGAAATATCATCACCAGAGT CTGTTGTTGTTCTTTCTGAARAGCGTAAAGACCARATARGTGARGCTGATARTGGC
AGCAGCAAAGARGCTTTCARACTCTCGTTGAGGAGTAGCTTGAAGAGGCCCTCTGTTGCGGAATCACGCTCTCTAGAAGAT
ATARARGAATACGAGACGTTGAGTGTGGATGGTAGCGATCTCACTGGTGACATGGCAAGGCGGARAGTTCAGTGGCCTGAT
GCTTGTGGTAGTGAACTCACTCAAGTTAGAGAATTTGAGCCCAGGTACGTGTGATATGTTTTCCTCTTATTGAGTTGCTTA
AATCCCAATACGAGTTAATTTAAGTAGATC

SEQ ID:119

>STAR A3S

GATCCATTTCATATACATATTACCAATTTTGGCTTTTATAGGT TTGTATCCAGARGGCCTTTTCGTGECTACGATTAAGGA
AAATACGARAACAAAAGTGAATTTTACTACTTTTGTAGCATGGT TTATTCTACTTTATATACCTAAGABATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACTTCGTAGTTGGTACAAACTACAAAAGATTCTGTTGTTTTTACATGATACTTTAT
AATATCTATATTAATATATTTAGTCGTGTTTAATCAARAARGCACCAGTGGTCTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGGET
ACAGACCCGGGTTCEATTCCCGECTGETCCATTGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCATTEGETTGGGTCCATTGCATTCT
TCTGAACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTTCTTTTTTTTTCCTCGTCAATTAAT TTTTTAARGTTTTGTC
TGCCTAAAARCTTTCTTCTTTTTGATTAATCATATTAAGCATCTCGGCTATARAALCCACGEGTCTACTAACTTAACATGCA
TTGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGTTCGAGT TAAAATGAGAAGCTCACGATTGCATAACGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAAARAGTAGCCACTCCAATACAAAATGGTCGATGATGGTGAGTGGETGAGACAAACCCACCACCACCTCAA
GAAGATATATTTCTCTGGTTAAGAATTTGAATGGTTGACAAAGARACGGTCACTCTATATACT TAGAAAATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATAACCACTGGATTAATGCCCAGTGARAATAATTGAGTAGCCAARACATGAATA
TAACBATATCCCARTTTACATACAACARACACAAAGGAGGTTTTACACGATTCTATAGTACAAACT CATAACAACARAAAAT
CACACTTTTGTTTAACAGTTGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCITGTCCAGGGTTTTCACACATAACAATCACAGTAAA
TCGTTTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTAACATCTCCGGCTTCCCGACCATCAGCTAAGAACCAGAT
GCGATC

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)




