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Subregion of NDRG4 (genomic sequence) SEQO ID NO: 86

GCACTGTTCTGCTTTTCACTGTTAATCCAACCTGCTCCCAAACATCACCCCTCCTCCGCAGAGTGCTGA
AGATGAAGAGAGCCCAGCGGCACAGGGGACCCAGAGCTTGCCCTTCTGCTGACTCAGTAGTGACTCCGC
TGCCTGTCATGACTGATGTTTCCAGAAGGGTCAGGGCCTCCTCAACCTACCTCTTCCTTATGCACCTTT
GTTTGATGCAATAGCCCTGGGGACTCTCACGATTACGTTTCTTCTTCATCTATTGTCTCCACTTTTATT
TATTTATTTATGTATTTTTTAGACTCTATCACCCAGGCTGGAGTGCAGCAGCGCGATCTCGGCTCACTG
CAACGTCCGCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTAGGATTACAGGTAT
GTGCACCACGCCCAGTTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGT
CTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTCGGCCCCCAAATGTGCTGGGATTACAGGCATGAGC
CACCGCGCCCGGCCCTACTGTCTCCACTTTTAGGAGT TCAAATCCACAACCTGACTCACTGGAATGCTC
ACAGGAGTTCATGAACTATCTGAGCTACATGGATAGTCTGCATGAGTTCAAGGCCACTGCAGACACCAT
GTCTCAGACAGGCGTGTCATAGTGTCAAAGCTCCTGTTAGGCAGCCTGCAGAACAGCCTAGGCCCCGTG
AATTATGTCACTAGAACATCAACAATTAATTTTGTCCAATGACAAAGTCTGAAATGACTGAAAAGGGTA
GGACTCAGGTAAGCCTGAAAGAATCTCTCATGCGATAATAACAATTTCATCATGAATAATAATAATGAC
CATGTATTGAACACTTAAACTTAAGTCATGCGTCTGGCACTATATTAAGCATTTTCTTTATATTCTGTT
ATTTAATCTTTACAGGAATCCTGAGGTCAGCATCATCCCAATTTCACAGAGTATGACATGACGTCTCAG
AGAGGGTAAGCAGCTTGCCAAACATTCCACAGCCAGGAAGCTGTAGGACCAGCCTGTGCTCCTAAGGAC
TGGCTCCTGGCTGCTATATATAGAACTAAGCCTGGTGGAGGTGTCAGAAATAGAGGTTCACTTCTGTCA
TCACCGACCTCCCTCCACACCTTTGCAAAGGAGGAAACTGAGAGGCAGGGATTTCCGCAGAGCAAGGAA
CCCAAATTGCTGCCTCCTGTGATTTATACACTGCACCCCAAGCTGTAGGGGTAACCCAAGGACAAAGCT
GTAACCCAAGCGGGAACATATGCCCCATCTGGGGCCACCAAAATCTTACCAGCTTCCTCAGCTGGTGGA
TCGGTTAATTCACGGCCACAGCCCCCTGGAGCTGGGGGAAAGGAAAACCAGGGCGTCTCCGCAAACCAG
CCCAGAGAGAGGTCTGCGGAAGGGCCCGGAAGCCTGCAGGCCCCTCTGCACCCCCAACCCCACCGCCAT
CCTGGACCTCCAAGATGACCTGGTCCAACAGAGTCCTGCATGGAAAAGACTGGAACCCAGGGAGGAGCA
GAGCCCCGCCCAAGGTCACCGGCCGAGCCTGAATAGAACCCGGTTCTCCAGGAGCCCTGTCTTTAGCTG
TCTTGTCCAAATAAAATTTTTCAGGCCATCAGATTTCCGTACTCCCTGGAGTGGGACTTCATCTGGGAC
CAAAGGAGGGCTGGTGAGGGGAGTGGCAGGAGGGAGGAGTGCCTCGGGGCCCCGAGCAGGATGAGCCTG
AGGAAGAGACGGGTCCCCATGTTCCCTTTCCCGCTCAGATAATGGAGGTGAATTGAGGGGAGCAGAGAC
CTCCCCACCTTCAGGGTGGGACCCTGAGGGACCAGGACACCTTTGCTAGGGGATGTCCCTCCTCACTCC
TGCACAAGTTCCTCAAGGACACCCTCGGGCTCCGAAAACGGGGGGAGGGGGACGACGCCCCAGAGGCCC
CTGAGCCCCTGGTTCTTCCCGACCCTAAGGGCTTTTCTCCCTCGGTTCCCAGGCGGCGACGGCGGGTAG
CGCGAAGCAGCAGGCGCAGGGGCGCTGGGATGGGGATGTCTCTGCAGGTCTAAGGTTCCCCTTGGGAGT
CTAAACAAAGACTACGGCAGCGCCGTCCCCTCCCCCGGGAACCCGACGCCGCGCGGCCACAGGGGGLCCT
GGAGGGGCGGGCAGGGCCTCGCAGCGCACCCAGCACAGTCCGCGCGGCGGAGCGGGTGAGAAGTCGGEG
GGGGCGCGGATCGACCGGGGTGTCCCCCAGGCTCCGCGTCGCGGTCCCCGCTCGCCCTCCCGCCCGCCL
ACCGGGCACCCCAGCCGCGCAGAAGGCGGAAGCCACGCGCGAGGGACCGCGGTCCGTCCGGGACTAGCC
CCAGGCCCGGCACCGCCCCGCGGGCCGAGCGCCCACACCCGCCAAACCCACGCGGGCACGCCCCCGLGG
CGCACCGCCCCCAGCCCGGCCTCCGCCCCTGCAGCCGCGGGCACGCGGAGGGGCTCCTGGCTGCCCGCA
CCTGCACCCGCGCGTCGGCGGCGCCGAAGCCCCGCTCCCCGCCTGCGCGTCTGTCTCGTCCGCATCTCC
GCGGTGAGTCGGCGGCGCCCTCGCCCCTGAGCCCAGGGCCAGCTTCTCTCGCCGCCGCGGCTGCTGCGE
GCGTCCCCGCCCAGCCCAGCCCAGCCCCGAGCACGACCCCAGCCCCACGCACGACCCTAGCCCCGCGAG
TCCCGCACCGACTCGCTCCCGCCCCATTTCGCCTCCGCGGGGGCGECGCCCCCTCCTCCCCGCGGETCC
CGCTCTCCTTCCTCGCCTTCCCGGCCGCGCTGGGGACCCCCAGCCGCCGTCCGCGACCCCCCACCGLGA
CGCCCGGAGGCGGCGGGGTCTCTTTGTTCGGGCGGCGGGCACGGGGGACCACCTCCCACGGTGTCACCG
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CACCCACCCCGCGCCCTTCCTCCGCCTCCTGGAGTTCACCGGGACCAGGTGGCGGCGGGTGCCTTTTTG
GGGGTGCGCGGCCATGCAATTGGTGGATTTTTTTAAACCGTTTTGGAGGGGGGAGCGCGGCGTTGGGGG
CGGGAGAGCGCTCCTGGCTGTGAGCTGCTCCTGCCGCTTCGCTCCGCGCTCTCCTGCCGCTCCGCTCCG
GGTCTCCCGCGCTCCTCTCCCCGGCTCGGCCGAGCGCGCTGCCCCGACGCCGCCACCCAGAGCCGGGEL
GCGCOGGGCGCCGAGATGAAGGTGCTGGGACACCGGCTGGAGCTGCTCACAGGTACCGCCCGCCTGCCC
CGCAGCCGGCCGCCACTTTCCGAGTTGGAGCGGACTCCGGGCGCGGLGGCCGGGGACTGGGGCGGETCG
GGTCTGAGCAGGAAGGGGTGCGGACCCCAACTAAGTCCTAGTTTTGTGCTACCTGTTTGTGTGCGGAGC
CCAGCCCCGGGAGAGGACTTGAGGTTGTGGCGAGTCCCTGGCGCTGGCGTCCGGGCTGCGGGAGCACCG
GTCAGGGGGTGGCCCCATGGGGTCTCTGACCAGCGGAGCTCGGATTAGGACCCTGAAAGCTAGCTCAGG
GCTCCTGCCCTCCAATCAGTGTCGCTTGTCCCCTAAGAAAGGACCCGTGGGCTTCTGGCAGGACCCGLG
CCATGGACCTCTTATTTCTGCGCCCTGTGACAATCTGAGCCGTCTTTCTCTGGGGGAGAAGTTTCTTGC
TGGGAGTGGAGGCGACGCCAAGTGGCCTGGGAAGTGGGAAGCCAGATTGGACCCTACTGACTGGGGACC
CTCAGCCTTGGGGCTCCTCTGGAGAAGTGATCAGTTGCCCTGCTGGAAACTCACATCCAGGGGGCAGTG
GCTGGAGAGCAAGAGCGAACGGTCAGGAAGAGGAGGTGGGAAAGGGAGCAGGGACGGGGGGGAGGATTC
GAGGAGTGACTTCTGTGTTCTCCCCGGTGTGGAGAGACCCAGACAGGAGGAAAGGAAAGCAACCCGGTT
TCCTCCAGCTCTGGGACTTATAGGTGCTCCATCCGTGTATGTCAGATGAGCACAGATTCCAGTAAGTGT
CCTCCGACACCTGGGGGAGGGGGCTGATCACTGCCTTCCAGGACCTTAATGTCCGATGAGGGAGCAGAG
CCCCGGAGCCCTGTTACAAGGCTGGAAGGGGCAGCCGTCTGTGGGTGCGCTCAGGAAACGGTGGAATCC
GAGTCGGGGGCAGCTTTTGAAGACCTCGAAAAACAATTTTTGTTAATGAAGAAGGAGGTGGCATTATGG
GTTCAGGATCAAGGGAATGGCCCATGCTCTGGGGTGTGAGAGAGGCTTGTTCGGGGAGAGGTATGGAGG
CTGAATGGCCTGGAATGTGCGTGTGTGTTGCGGGGGAGGGGGCTAGAAGGTGGGGGTGGGGTACGTTGG
GTGAGGTTTTATTAAATCGGCAGTAGCAGGCCAGGCGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTG
TGAGGCTGAGGCCAGAGGATCGCTTAAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGTAACATAGCGAGACCC
CATCTTTACAAAAAAATAAATAAATAAATCAGCAATAGCTCGTGACAGACTTGTAGAGAAGGAAAGGTG
GAAGCTGTTCCTGGGACACTGGAAACTGACTGGGTGCTCAGAAGTTCCAGCGCTGAGCCCAGTTAGCCA
CGGGGCTGGCACCCCCTCCAATCCCTTGCCAACTTTTTCTTTGTGGAGCTCACTTGAGGCAGGCCCAGC
TCACCCAACTTGGAAGGGAACCGCGCAGGCCACTGAACTTGTTAACCCCCTGGAGGGAAGGCTTGCGGT
TCCATGGGTGTTTTGTTTGTTTGTTTTGTTTTGAGATGGAGTCCCACTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGC
AGTGGCACAGTCTCGGCTCCCTGCAGCGTCCGTCTCCCAGGATCAAGGGATTCTCGTGCCTCAGCTTCT
CAAGTAGCTGGGATTACAGGCACGCGCCACCATGCATGCCTAATTTTTGTATTCTTAGTAGAGATGGGT
TTCGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTTCTGACCTCAAGTGATCCACCTGCCCCTGCCTCCTAAA
GTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCACCCAGCCCCCACCATGGGTTTTTAGAGCTCTGCATGGTG
AACAGATCTCCTGGTTCCTCTCTTCCCCAACTCTTCCTGCCCCCAAAGGGCCTGGATGAGAAATGCTCA
CAGGAGACATGTGTGGGGGGCTCAAGCAGGGGTCTAGGCTTTGGAGACCCCATGCACTGTTCTCTCATC
TCCTGGATAGAGGAGTCAGGACCCCTCTTCCCCCACCAGATGGGGTCACCAGATTCTGGCGGGCTTTCT
AAGTCCCTGGCCAGGGTGGATGAGGCCCCTCTCAGTTACTGTCATCAGTCACAGGCTCCGCCCCCATTG
TACCTGCAACCTGGCCCTGGGAGACAACCCATCCCCTCTGTTGCTATTTTGTGGTCTTCACAGACTTCC
CTCTCTGTCCTCTTCCTTTTCTCACAGATCGGGATTCTAACTCCAACCCCATCAGTAGCCAGCTGTGTG
ACTTCAGACAGGTTGCTTAACCTCTCAGACTTCAGCCCTCTCATCTTAAAGATGGAACTGTTGGCCCCT
GTCTCTAAGAGATGGTGTAAGGCTTGCTGAGATAGTGTAGGCGACACACGTGGTTGGGACCTAGACCCT
GGTGGGCACCTCTTGGGCCCCACCTGTCCTGGCTGGTTGGCACCTAGAGCATTTGGATCTGCCCCCACC
CTCCTTTATCCCTGCTTTCCTGCGTCTGTGAGATTTGACCCATCTCCCCCATTGGATAACAAGCAGGTC
ACAGTCCGGGAGGTGGCCACTTTATTGTGGTGGCACACAGCAAATGCTCAAGGGTTGCTGACTGAGGCT
AGGCTCACACAGCCCACTCGGCATCTACGTCTCTAGGATAATTCTGTAGAGGCCTCTAACTCCCTGCCC
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CGACATCAGCCTTAGGAAATTTTTACTGAATTTTAAAAACTCATATTGAAGGCTGGGCACAGTGGCTCA
CACCTGTAATTCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGCAGATCACTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGC
CTGGCCAACGTGGTGAAACCCCCATCTCTACTAAAAATACAAAATCAGCTGGGTGTGGTGGCGCACGCC
TGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTAAGGCAGGAGAATCACTTGGACCTGGGAGAGGGAGGTTGCAGTG
GGCCAAGATTGCACCACTGCAGTCCAGCCTACGCAACAGAGCAAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAATT
GATTTAGTTCTGTATACTTTTCACATTCTCCTATTTTATTATCTTGCCTGTCTTGCCAGTGAAGTCAGT
GACTTCCTCATGTTCCTATTTCTCAGAAGAGGCAGCACTGGATTCAGAACCCAGCCCTGAGCCGGGAGT
TGTCCCATATGGCATTCTAACTGCCTGGCTTTGGGACAGTCTAATAGCCGTTCCACACTTCATTTTCCT
CATCTGTAAAATGGGATCGTCGTGGTGCCTACCTGGCTGGGATCTTTGGAGATTAGGTGTGTGAGCGTG
TGCAAGACGTCGAGTGCAGCTTCTGGCGGGCGGATAGTTGATGACAGTCGTGGAGCTGGCGTCCTCAGG
CCGCCTCCCGAGTGCACTCCATCACTGTGCTGGGGGCTCCTTCTCCTCCCACTGTGCTCCAGTTTCCAG
ATTCCCTCCCCGCAGGGTGTTCCAGTTCCTTCGTTGGGTTCTCACAACAGTCCAGGCCTCTCTGAGCTG
TGTCTCTGGGGGACCCTACTTAGGTCTCAGGTTCCTGTGAGTCAGGCATGGCCTCAGGGGGTGGGGCCC
TTCCAGCCAGACACCCACAGCTCTGACATCATGGGGAAGGCCAGGTGCCCCCTCACATGTGGGACTAGA
AGGAGACCCATGGGTTGTCATGCCCAGATCCAGCATGTCTTTTTGTTCTGGAGAGAAGAGGAGGCTGTT
GGGGTCCTTCTGGAGGCTTTGTAAATCATGAATGCTTGTCGAGGCCATTTCCAGGCGCCTCAGCGGGGT
CTTGCTGCAACAGGGACAAGGAAGGCGGGGGTTTTGGAATCAGAGGATGTGAATTTCGGGGTCTCCCCT
GTGCTTCTCAGCTCCTGGGCAAATTGTTACCTTCTTTCGGCCTCAGTCTTATCAGTAAAATGGGAATAA
TAGCCCTCATTAACAGTGTTAGGCCAGAGCAGTTGTCTCACGCCTGTAATCCCAGTACTTTGGGAGGCC
CA

Subregion of BCAT1 (genomic sequence) SEQ ID NO: 87

GGATGGGTTGTAGATAAGAGCAGTTGAGAACCACGCTTCATCTCCCTCCTTAGAAACTCTGAAACGAGG
CTTTATTCCTACCAGAAGTTCAGATTGCATTATGGTCATCTCAATTCCAAAATGTTAGATGGCAAGAAT
ATCTGCCCATCCTTCACTTTCCTTGGAAAAAGTTGCTCTTCGGGTTTTATATGCGATTGCAGTTTTCCA
GTGTGTGAAACTAGGAAAACAAAACACTCAACGGTGTACATCCCTACACCTAAATAGTCAGAAATAATA
GGCAGCTAGGCTAATTATCCTTGATTAGCAAGATCAGAGCCATTAGGGTGCTCACTGGTTTAACAAATG
AATGCCCTTAGGCGTCTATCATTTGTAACTCCTAGAAGCTTTAATTTCCACAAGAAACAAAATAAGAGG
GGCCTTCTGCTTTTAACAGTGAAAAGATCGTTCTCCCTCCCCTCTCCACCCGGGTCAACTCTTCCAGCC
GCTCCCTCCTGCATCACGAACACACGCTGCAGGAAAGCGCATTTACAGCCCGGGACATCCCCAGACCTC
CTCTCCAAAATTCCCCACCTCCTGTGCATAGGAGAAACTGAGAGAAGCCCTCACTTCCTTTCCAAACTT
CACAAGCAGGGGAGGGAGCTGTAGCAGACTTTCACCTCCGTTCCCAAAAGCGAATGTGAAAAAGTCCGA
GAAGGCACGTCCTGCGAGTGGAGGTTAAACCGAAATCTGAACAGAATGCACGGTCCCCGCAAACTACGA
TTGATAAAGAAGATACTGAGACGTTTGCGGGGGATATAAGCCATGGTTGTCTCGCCTTCCTCCCCTCCC
TGCCAACTATGTTTCTTGGAGAAATCGCCGGTTCGATTCACGCACACATTTTTGTAAAACACGGACAAA
ACCATAAGTAGTTACCTTCATTGTTCCGTCGGCCACGAGGGAAGCTCGAGCTGAGCGGAGGGCAGATCC
CAAGGGTCGTAGCCCCTGGCCGTGTGGACCGGGTCTGCGGCTGCAGAGCGCGGTCCCGGCTGCAGCAAG
ACCTGGGGCAGTGCCCGAGGCGGCGGCGAGTACACGTGGCGGGCTGGATTGCAGACCGGCCCTCTCGCG
GCGGAGACTCGCGACCTAGCGGATTGCATCAGCAGGAAGACACTAAGGCTGCTCCCCCAGGCCGCCCCC
AGATGGTGGAGTCTCTCCCAGCCCGAAGATTCGGAGCCAGCGCCCAGACCCGAGCCTCACTCACTGCTC
ACTCCCGGGGTGCAGGGCAGAGGTGCCAGTGTTGCAAGCAAATGACACGGTTACCCCCGAATCAGCCAC
TGTGGGTGCGTATCCGAGTGTGGGGATGCCCGTGTAACATTTATATGGAGACGTCAAGGAGGAGGAAAT
AAACAGATCAGAGGTCAAATGTGATTGCCATTCCGTCATCACTGGCTCCTGCCCACCTCCCTACTGTCC
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CCAAAGTAACTTTGCTGCATGCTGAGAGGACCACGGCACAATCCTGCCCAAAAGTATACATGTATCCCC
CGCGGCTACTTTAAATGTACTTTTGCAGTAGTCAAGAACATGTGCCTGGTTTGCCGATCTCTTTCCCAG

Subregion of IKZF1 (genomic sequence) SEQO ID NO: 88

GGTAAATCAATGGACCTTTCACTACCTTCCCCTTCTCTGGGCTGTAGCAGTGAGTTAACTGGCTCAGAC
TTGCCCAGCGGAATGCCCTTCAGGACACACTGAGTACTGTAGTAAGAGCTGCATATGCGCTCAGGGAGA
ATGTGGATAGACGCTGTTTGTGATTCACGGGTAAAGGGCCTTCTCCCAGAGGCAGCAGAGGCAGATCCT
GTCTCTGGTGTGCCCTGGCCCCCGACTTGGAGGCCTCCTGGGCCAGGCCAAGACCTTCCCCGGCAGCGA
TGGTCTCCAGCCACACTCAACTGCCCTGAAGGGACATTTCCTGCTTATTCCCTTGCCCGGCTGTGTCCT
CCACCCGGAAGGCCTGTGCCTTCTTCGCCTGCATGTCCTACCCTGAGGAGGCTCCCTTGGTCTTTCATC
GCTCTCCCTATGGGTCTTCACGCCTTCCCGAACCACCGCGCCCAAGCAGGAGCACGTTCTCGGCCCTCT
TCACAGGGCGCTCCTCCTCACAGGGGTGCCCGGGATTTTTATTCTGTGCCTTCCTGGTGGCTCCTACAA
GTCTGGAAGGGCAGGAGGCGCATCTCACTCCTCTGGGTCCCCTCCCCTAGCGCCTGGCGGGAGCCCAGG
CTGCATTTGTGGAATTCATGACTTTTTCTCTCCTGCTCAAGCTGAACACATTGCTGGCTCCTGCTCGGG
TGGAGCCCGGCTAATTAGAGTGAGGGGCTCCCCGTAGGGCGAAGGGGTGCGCTGTCAGATGTGGCATTC
CCGTTTTACGGAGACACACGGTGTCTTACACGCCAGGGAGAGGTCTGAGACGCAAAGAGCCGTCGAGCG
GGCTGCGGGATTGCTTCGCTGTCACCTCCGCCTGCAGCCACCCTTCCGCACGCACTTGTGTGTGCACCC
AGGCCAACATGGAAGGCGCCATCCTAACTTCTGCCGTGAGCAGGTGGGAGGGAAGAGAGACGAGAGGTA
TTCCATTGGTTGTCTGGGAAAATGAATTGCACCTTCCCCTCCCTTGCGGAGGATCAACTTTTCCCACCC
CCTCGGGTGGGCACTCGCATCCTGGGGCCGGAGCCTGAACCCGGGAGCCAAGGGGCCCCAGTTCCAGGG
ACGTGAAGCTGAGCGTACAGCGGGCGCTCCCAGACACTGGGGAAAGTGCTTTACGATGTCCCGAGTCCC
TCCAGTCTCGCCAGCGGGGCGAGCGTGAGGGTGCCCCGACCGACCAGCGGCCCCGGGTGCAGGGTGGCG
GGCCCGGLGGCGLGCGTCCCCCTCCCCCTCCTGGCGGCCCGCACGTGTCGCCCGCGCCGCGCCCCCACG
GGTTACGCGCGGGTCCCGCAGCGCCGCGGCCGAGCCGGGCTGCCCGGCCCGCGGACACAGCGCCGGCCG
CCGCATCCCGTGCGGGGCCGCGGCGCGATGCTGCGCTGGAATGAGGAAGCGCGGCGGCGAGGGGAGGGL
CCGGGLGCGGTGCGCGCGGGGETGGCGECGGECGCGCCEAGCGGGCCCGGCGCGGEGCGAGCGGGCTGCAG
CCGGCGGCGGCGCCAGCAGGTACGGCCCGCACCCGLCGCCGCCCCGGLGGCCTTTGGGGGCTGAGCCGG
AGCCCGGCGCGATTGCAAAGTTTTCGTGCGCGGCCCCTCTGGCCCGGAGTTGCGGCTGAGACGCGCGCC
GCGCGAGCCGGGGGACTCGGCGACGGGGCGGGGACGGGACGACGCACCCTCTCCGTGTCCCGCTCTGCG
CCCTTCTGCGCGCCCCGCTCCCTGTACCGGAGCAGCGATCCGGGAGGCGGCCGAGAGGTGCGCGCGGGG
CCGAGCCGGCTGCGGGGCAGGTCGAGCAGGGACCGCCAGCGTGCGTCACCCCAAAGT TTGCGGGGTGGE
AGGGCGCGCGCTCTGGCCACCCGCCGCTCTGGGCGGCAGCTGGTGGCAACGCAAGGGCGCGGCGGGGEE
GGCCGGCGCGGAGGGGGCCAGGTACGGGGCCCGCGGGLGECGCTGTGCGCGCGGGGCAGCCGGTCGGEC
GGGAGCGCGAAAGCCTGGTCTGAGCCGGCTGGGGGCGGGGAGTGTGGCGGAGAAATGGGGAACAATGCG
AGTGAGCAACTTCAGGAAGTCATTGTGAAAGAAAGCTGGGAAGAGCTCCGCGGCCAAGTTAGCAGGACA
CTCTAACAAGTGACTGCGCGGCCCGCGCCCGGGGCGGTGACTGCGGCAAGCCCCCTGGGTCCCCGCGCG
GCGCATCCCAGCCTGGGCGGGACGCTCGGCCGCGGCGAGGCGGGCAAGCCTGGCAGGGCAGAGGGAGCC
CCGGCTCCGAGGTTGCTCTTCGCACCCGAGGATCAGTCTTGGCCCCAAAGCGCGACGCACAAATCCACG
TGAGTGTTTTCAAATTGAATTTCAATAGGAAAACTTGGGGTAACTGGTGAATTTAAAAAAAAAAAAACA
CAGTAAAGAAAAGCGGTAAGGTTGGTAGACCCTGGTGTCGCTCAGGTCCGCCTCTCTTTTCTGAGGACA
GTGAGAGAGTTCACTTCTGTCAAGCGTCTGTTGCTCTGCACTGTGCCAGCAGGTGCAGGACCAGGCCGA
CATGGGACACTTCTGAGCAGCCCCGCTGTCACCAGGAGAGGAGTTCTAGCTCCCAACCATATTTAAATT
TATGTAGACCTACATATACCCACGGAAGTCAGCCTTTATAAAGTCGTGTGTAAAGAGTTTTCCTTATAT
TTGAGCCGGGAGCTTTCTTTTTATACTATAAATATGATGAGATCGAGTCTGAACTTAATTTCTGCAAGA
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GAGGAATTATCCCGGCTTTGAAAAGTTAGTCCTTTTGCTGACCGCAGGTTTGACGCTCAAGTCACCAAA
CCTTCTCAGGAAAACCCTTAGTAATATTAAGGCATCAGGTTACTTGCGGTTATATTTGAAATGTATTTT
AAATATTTGTCAAGCATCGCTGCTGATGCCTAAGGAACCTCGTGAGGGCTTGTTTTTCCTTCTAATTTG
GAGGCATCTAATGACCGAAAACCGTAGCGATTCCATAGGGTCTGACCAGGCACAGCTTTCAAATGCAGC
TTCCCTCTCTCTAGGGACTGCAGCCCACCCAGACTGAATTTCAATGCGGTGCGCTTTGCTTAGGTTACC
CACTCACAATTTCCCACTGCGCCGCAGGCAGTATATTTCAGCTTTGAGATACCTTGTTTTAAAATTCCA
GACAAAATGGTGTTGAGGAAATGTCTCCTTACTAGTCCCATCAACTTCTGTTAAAAGAGGAAAATTTAT
GGAATTTGAAAATACTGCGTATGATATTTAAACTTTCATAGACATTCAAATGCTTTTAAGGCCAGGTTC
AATTTGGTTATGAGTCGAGGGGTGGGGGGGACCCACATAGAAATGTCCTGGGTCCTCTTGAGTTTATTT

Subregion of Septin9 (genomic sequence) SEQ ID NO: 89

CTGGAGCCGGTGGGCTCTGAGCACAGTCACGAAGGCATGCGCACTTTCTGGCTGCTCTCCTGCCATTGT
CCCTTGGGTTCCCATTTTGGTGAGGCGTGCACCCTGGCGGCGCTCCCCAGGGAACTAAATATGTTTGCT
GCACTGTGCGTGGAGATGGAGAATGTACAATTGGCTGACCCTGTGCTAATCTGGTGGAACTCCATGCCA
GCCCTGGGAAAGAACAATTGCATGGGTGTGTCCACACTCACCAGGTGCTTTTTAGAAAAACACTCGAGA
ATAATGCTGTGGCTTAGGATGGCTGTTGTGCCGGACCCGGCATCTTCCCAGGGGGGCTGTGTTGTTGGG
CTGAGTTTCTTAGGTACTGGACCCCCAAATCCCCAAATACGGCGTGGACAGGTGGCCCAGTAGGGGCTG
GACTATCCGATAGGCCCAGGTGCTGGAGTTCAGACAAGACATACCCTGGCCTGGCGTGGAAGATACGGG
GTGCTATTAATGGCAGCAATGGCTGCATTTCTGAAACCCGGGCTCCCAGGCCGACGAGGGTGTGCACGC
ATCTGAAATGTCTGTGGTTTTGCAGTTCCCATGTCCACAAACTCACTTGGTTGAAAATAGTTCAAAATA
TCCAAAGCATGAGGGAGGGAGTGCCTGCTTTTCTTAAAAAGGAAGGACTTGATTTCATCTACTTAAAAA
GCCACCCAAACCTAGAACATTTTCCGCAAGAGACCCCCTGCCCCCCGCCTCTCCAGAATGGCTGGAGAG
TCTCAGCACTCCTGCACATTTGGGATATTTCAGAGGGGGTGGGGAGGGGCAAGTGGGCAGCGAGCGACC
TCAGACCCAGGATGAGCTGTCAGGCGCTCCCCGGCCACACATTCAAGGGACCGGAGTGCAGTTGTAGCG
TTGCGGCCTGCTGCTTCGGGGGTGGGGGTGTTGTTCCATGCTGTGAATTCTCACATGGCCCCTGACTCT
GGGCAGAGGCCGAGGGTCTAAGGGACGGGGTGACAGGGAGAGCATGCAGGAGTGGGTTTCTGGCTTTCC
AGGGCGAGTGGAAGAAGCGCCTCTCTCTCTTGTAGGTGACAGACCTGGGGGGCCCTTCTTGAGGATGAG
AGCCTGTTGCTTCTCAAGTTCTGTGTCTAACCCAGGTCCCCAGGTCTACCCCAGCCCCTCGGCCCTGLC
TGCCTTGTGGATGATATAGTTTAAGGGTAGAGACCGCTGGCCTGGAGGGAAGGCTAGGCCTCAGGTTAG
GGCCCAGAAGGGAGGGAGAAGCCCTTGGGGCAGCTCCCTTTCTGCTCACTCACTGCCTAGCTCCTTCCT
TCACACCTTCCTTCGGAAACGTCTGCTCCTGACAAGGTCTACTTCCTGCTCTCAGGAGGCCCTTATTGT
GGAGGAAGGGAGGCGTCGCCCGTCCCTGGCTTCTCTGACAGCCGTGTTCCATCCCCGCCCTGTGCCCCT
TCTCCCGGACAGTGCCTTCTCCAGGGCTCACCCAGGAGGGTGCAGCGGTGGCCCCCGGGGEGGTGGTCG
TGGTGGGGGTGTTAGCTGCAGGGGTGCCCTCGGTGGGTGGGAGTTGGTGGCCTCTCGCTGGTGCCATGG
GACTCGCATGTTCGCCCTGCGCCCCTCGGCTCTTGAGCCCACAGGCCGGGATCCTGCCTGCCAGCCGCG
TGCGCTGCCGTTTAACCCTTGCAGGCGCAGAGCGCGCGGCGGCGGTGACAGAGAACTTTGTTTGGCTGC
CCAAATACAGCCTCCTGCAGAAGGACCCTGCGCCCGGGGAAGGGGAGGAATCTCTTCCCCTCTGGGCGE
CCGCCCTCCTCGCCATGGCCCGGCCTCCACATCCGCCCACATCTGGCCGCAGCGGGGCGCCCGGLGGGA
GGGGCTGAGGCCGCGTCTCTCGCCGTCCCCTGGGCGCGGGCCAGGCGGGGAGGAGGGGGGCGCTCCGGT
CGTGTGCCCAGGACTGTCCCCCAGCGGCCACTCGGGCCCCAGCCCCCCAGGCCTGGCCTTGACAGGLCGG
GCGGAGCAGCCAGTGCGAGACAGGGAGGCCGGTGCGGGTGCGGGAACCTGATCCGCCCGGGAGGCGGGE
GCGGGGCGGGEGCGCAGCGCGCGGGGAGGGGCCGGCGCCCGCCTTCCTCCCCCATTCATTCAGCTGAGC
CAGGGGGCCTAGGGGCTCCTCCGGCGGCTAGCTCTGCACTGCAGGAGCGCGGGCGCGGCGCCCCAGCCA
GCGCGCAGGGCCCGGGCCCCGLCGLGEGEGCTTCCTCGCCGCTGCCCTCCGCGCGACCCGCTGCCCACC
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AGCCATCATGTCGGACCCCGCGGTCAACGCGCAGCTGGATGGGATCATTTCGGACTTCGAAGGTGGGTG
CTGGGCTGGCTGCTGCGGCCGCGGACGTGCTGGAGAGGACCCTGCGGGTGGGCCTGGCGCGGGACGGGG
GTGCGCTGAGGGGAGACGGGAGTGCGCTGAGGGGAGACGGGACCCCTAATCCAGGCGCCCTCCCGCTGA
GAGCGCCGCGCGCCCCCGGCCCCGTGCCCGCGCCGCCTACGTGGGGGACCCTGTTAGGGGCACCCGCGT
AGACCCTGCGCGCCCTCACAGGACCCTGTGCTCGTTCTGCGCACTGCCGCCTGGGTTTCCTTCCTTTTA
TTGTTGTTTGTGTTTGCCAAGCGACAGCGACCTCCTCGAGGGCTCGCGAGGCTGCCTCGGAACTCTCCA
GGACGCACAGTTTCACTCTGGGAAATCCATCGGTCCCCTCCCTTTGGCTCTCCCCGGCGGCTCTCGGGE
CCCGCTTGGACCCGGCAACGGGATAGGGAGGTCGTTCCTCACCTCCGACTGAGTGGACAGCCGCGTCCT
GCTCGGGTGGACAGCCCTCCCCTCCCCCACGCCAGTTTCGGGGCCGCCAAGTTGTGCAGCCCGTGGGEC
GGGAGCACCGAACGGACACAGCCCAGGTCGTGGCAGGGTCTAGAGTGGGATGTCCCATGGCCCCCATCC
AGGCCTGGGGATATCCTCATCCGCCTCCCAGAATCGGGCCGTGGGGGACAGAAGGGGCCTGCGTGCGGG
CAGGGAGAGTATTTTGGCTCTCTCCTGTCTTCGGGGTTTACAAAGTGTGTTGGGACTTGCGGGGCTGCT
CTGTCCAAGCCTGGGTCTGGCGTCCGCGTCTCTGAGCCTGTGAGTGCGTGCGCTTTCCTGCGTCCTCTT
GACTGCCGGTGCTGGGGCTCTGCGTCCTGCGTCCGCGGGAGTAAATACAGCAGGCGAAGGGGAAGCTCA
CACAATGGTCTCCAGCGCTCTGGGGCAGGGCTTCTGAGGGGCGGGCCTGCCTCTGCCGGGACCTGGAGC
CCCCGCCCCTCGGAGAGGCTCCTAGGCTGACTTGGGCAGAGCCCTCTGGTGGGCCGGGAGGGGGAAAGG
CTGTGTTGAAATGAGCAAACTGTCCAGGTGTCAGGCCAAGCTGGGAGGTGACCAGCCTGAGGTCCTCCC
CGCTCCATGGCCAGAACCAGGGCTGACATCTGGGTGTCCTGAGCCCAGCTGCCCACACGGCCCACCTGG
GGTCAGCCCTATCTGAGTGGGGGAGGCGGGGCCTCCTGGGGGACCAGAACTTTGGCTGGACGCCAAGCA
GAGTGCCAGTGGCTGTTCTTCAGGGCTGGGCCTGAGGAGGGTGTGGGGCGGCGAAGGGACGGGAGGGGG
TTGTGATCCAGTGGCCACTGGCGCTGTGCAGAGTGTGAGCTGGAAACATCGTAGTTACTTTGTCAGCTT
AGTGGTGAAAGCCCTTTTTCAGGCTCTATCCCTTTGCATCCCTGCTTCCCAGAGGGAGGGGAGGTCTGG
GTCTGCAGAGCTGGGAGGGCTTGCTGTTCCCGCCCCCCTCCCCCACAACACCTCCTCATCTGGACATCT
TTGGGCACATGCTCATACTGGGGTCTCCCTAGGTCCACTGTGTTCCGTTGAGCCTCCTGCAGTCCCCGA
GTGAATGTGACCTCCCTGCCCCTGCCTCTTTGCAACTCCTCCCTGCGACCGCTCCTCCAGGGGCCTTCC
TTGTCCCAAATGTCCAAGTGGCACGACTTAGCCGGTCTGACCACTTTCCAGTAAGCCCTTATGGAGAGA
GGCCCTGTGTTGTGCAGAGCTCTCCTCCTGCCTGCGGGATCGAGGTCTCTGCTCTCAGTTCCTAACAGA
AAGTGTCGGGCCCCCAGTGGGATTTCTGGGGAAGAACTCTCGTGTCTCAACGGGAGCCCTGTGGCGGGA
GGGGAGGCCAGGGTTTGGGGTTGTGTTCGTTGTACAGCTGTCACCATTTGCACTATGAAAGTTGTTAGT
GCCCCTTCCTTGGGTCTCTGGGTGTAACTCCACCCTTGCCCCCATGTGCCTCCATCTGGAGCTGCTTCT
GCGGCTGTCTCCCAAGCCAGTTTTGTGACCCTGTAATTTAGTCCAAGACAATGGGCTCATTGAGACCAT
CCTGGTGCAGCAGTTGGCAATCCTTTGGCTCTGGGGGAAGGTTTCTCAGTCTCGGGGAGTGGGGCCTCA
ATCTGCTGGTTCCCTGTGTTTATCAGTCTCCCCCTTGTGTGTCCTGAATGGTTTTGCTGGGAATTCTGG
TCTTAGAGCCATCAGGTGGCCCGAGTCGATAGGCGTGAGAGAGTGTGTGTGTGCATGAGTGCGCATGTG
CATGGGGGCTGACCTGGGGTATGGAAAGGTGGCCCTCCCTGGTGCCCAAGGAGCCTGGAGTATAGTTGG
AGGGTGTGGGGGTGTGTATATGGGAGTTGGACAACCTTGGGTGGACAGACAGACGTGGGGAAGGGATGA
TTGAAGGAGGTGGAGGAGAGAGTGTGATTCAGCCCAGCCAGGGGTGATGTGGACAGGCAGCTTCCGAAT
CAGGGTAGAGAAAAGTCACCACTAGCTAGCAGGGGAGAAGTCAGTATGGAGGAGGCGGACCTTGAGGGA
GAGTAGGAATTGGATTGCAAGAGGAAGGAGAGCCTTCTGGCCAGCAGCAGCCAGCAGCAGTGGGGGAGG
CTGGAATGAGCTGGCTGGAGAGGGGGCTGGGGCATAAGGAGGGGCCTGCCTGTGAAGATCATATGGGCC
AGGCTGCGGAGGGCCAGGCATGCCCGCCGGGAGTGCAGCTGGTCCACGGGAAGCATCTGGAGTGGCTGG
GAATGGGCGCAGGAGCAGCGCCGTGGGAGCACAGGTCTCTTTCCCGGGGCGGCTCACCTGGTGTCTTGG
TTCCTGCAAGGTAGGCCGAAAGGGTGGGGAGGAAACTGCCAGCTCCTTACAGCGCTGGGATGGTGGCCC
CAGGGTTCCTGAGGCCAGCGGATGTGGGTGCCTGTCACCATGTGGGTTGCTGAGGGGCGGAGACTCCAG
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GGGCCACCCCAAAGCAGGACGAGCTCTGAGCCACGGCATCTCTGGGGGCAGTTTTCCAATCGAGCAGAC
GTCTAGGCCTGGAATCCTGTAACAGAGGCCACAGGGCCCTGATCAGGGTGTTCTGGGAGGCTTAGAACT
AGTGGCAGTATACAGGGTAGACGGCAAGTGACCTGGCATGGGGAAAGAGGCAGGTGCCCAGGCCGGCAC
AGCACACCCGTAAGGAACAGGTAGACGGGAAGCCGTCCGTGGGCCTGTGTGTGTGCTCGGAGTTAAAAT
TCTGCCAATGTCCCATGTCCTGGGCACATCTACCCCCTCCCTGGGGAGCACCTTTCTCTTCACCTTTTC
CTTCCCCGCCTGTCCCCTTCACCCAGGGCCTTCCCCATCCCTCCCGTCTTGGGGACCGAGGGCACCATG
GCTTTATGTTCCATCACCGATGAGTTGCACAGGGATTCAGTCCTTCCGCTGTTCAGGCCGGGTCCTTCA
GGCTCAGGGTTCCCAGGAATGGAGAGGGTATCAGTGTCTTCCATGGACTCAAACTTCCCGCATCCCGCC
TTTGCTCCCCCTTCAAGATAGGTCTCCGAGCTTCAAGGTTTTAGGGCTCTGTGGAGGCCGCCACGTAGC
AGCAAGGAGAATGTTTTGTATTTGGCTGATGAGATTTTTAGAGTCTCATTTTCTACTTTTCCACTGTAC
AAACGGGCCTCCAGGCGACTGCAGCACCCGCCACTGCCCGTAATAGGGTGACAAGAGGGATGACCCTTT
CCTCTTTCTCCCTTCTGGTTGGTGGAGGCACGGGGCTGGCGGACGGCATGTGCTTTCGTGAATTCAGGC
CAAATCTGTTATCGCAAACACGATTACAACTCGGGTCTTTGTGTAACAAAAGCCTTTCCAAGTACCAGC
TGTTGGCCTGCTTTGCTCAGCGGTGTTTGCTGTAACCAGATTTGCACACCGAGAAAGAATCCAAAAGTC
CTTGATGTTTGTTGAAACAATCTGGCCCAGGACCCACGTGCTCAGATCCCAGAGCTGTGTGGCATCTGA
GCTTCTCCCGAGCCCCCACTGTCGCCCGAGGAGGACCCCCAGATCTGTGTTCTGGAGGCAGAGCAGGCT
GTGGGACGGGCTTCTGGGTGGGAAGGACCATGTGGATATGCCTTCTTGTCTGAGAGTCCCAACACCTCC
GGGACGTGGGAGCTGGCGCGCTGGCAGGATTCAGGTGCCTCTTTCCTCTCTAGAGAAAAAGGCCCCGTT
GCTTGGTAATAGGTGCAGACCTGTCCCTAATTAATGCCAGTAGGCCTCTTGCGTGATGAACCCTGCCTT
TCAGCCAAGACTCAAGGCATCCTGTGAATACTGCCTCTCTGCAGTTTGAGCTTTTGTGGTGGGAGGCAG
GAGCCATGGGGAGTGGGGGCAGGCCTCTTACACGGGTCCCACAGCCACTGGCAGCACTGACTTGATGCT
CTTTGAGTTCAGAGCCCAGGGCCAGACAGACCCACTGTCCCGACTACGAGTTGGTTCATTTAGAGGGGG
GCGGACACAGCACCCAGGCAGCAGATGCACTGTGATCAGCCTTGCAGCGGGGCTGTGGGTTCTCTGGGE
TGGATGTCCGGGAAGAGGCAGGTGGAGGTAAACGCCAGGACACCCCTGCAGTGACTGGGTGACTGCAGG
CTGGAAATGCTTTCTGTGGGCTGTGGCTGTCCAGGAAGGTTTTGAATGGGGCTAGTGGACAGAGTTTGC
ATCCAGAGGGGCAGTGCTTTGGAGGAGTGAGGGGTATGGCAGTGTAGGGATGCCCAGGCCGCCCTCACT
CTGCCATTGGAAAGCTGGGCGGCTTCGGTTTCTTCAGTTTCTTCGCCTGTTTCCCTGCCTGCAAAGTGG
GGTTAGAAACAGCTCTCTTTGAGGGTTGCTGGGGGACTCTGAGATGCAGCCCATGGCGCTGAGCACGGG
TCCTGCCTCCTACGGGTGTGGTGGGTGTCGCGGCTGGTGTGGCATCTGGGCGGGAAAAGGGGGCATTTG
CAAAGGACAGGTAGGTTTGGATGCTTAAATATGCAGATCTGGGGATGGGAGGTCTCAGGCAAGGGCCTG
TGTGATGCCACTGTA

Subregion of SDC2 (genomic sequence)  SEQ ID NO: 90

GAACACTTCACATTGCTTGAAAGCATCTTACACTTTTTTTTTCCCTCAACTCACAAAGCAGTTTCTTTC
TACTGGTCGAATTCTCAAGGCAGAAAAGCTACATACGTCTCTCGTTTCTTCACTAATTGTTCTCTAGAA
AAGGGAAAGTGAAGAAGGGAAAGAGAAAAGACAACGGGGAAGAAAAGAGCATAGAGGAGAGAGGAAAAG
TGGGGAGAGAAAGGAAGAAAAGGACTGAGAAAACGCAGGAGCCCTGGCTTGCCGGTGAGCAGAGCCGGL
GCAGCCACAGCGCGGAGCCGCGGCGCCCACTGGTCCTCGGAGCTGCCAATCGGCGTGTAATCCTGTAGG
AATTTCTCCCGGGTTTATCTGGGAGTCACACTGCCGCCTCCTCTCCCCAGTCGCCCAGGGGAGCCCGGA
GAAGCAGGCTCAGGAGGGAGGGAGCCAGAGGAAAAGAAGAGGAGGAGAAGGAGGAGGACCCGGGGAGGG
AGGCGCGGCGCGGGAGGAGGAGGGGCGCAGCCGCGGAGCCAGTGGCCCCGCTTGGACGCGCTGCTCTCC
AGATACCCCCGGAGCTCCAGCCGCGCGGATCGCGCGCTCCCGCCGCTCTGCCCCTAAACTTCTGCCGTA
GCTCCCTTTCAAGCCAGCGAATTTATTCCTTAAAACCAGAAACTGAACCTCGGCACGGGAAAGGAGTCC
GCGGAGGAGCAAAACCACAGCAGAGCAAGAAGAGCTTCAGAGAGCAGCCTTCCCGGAGCACCAACTCCG
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TGTCGGGAGTGCAGAAACCAACAAGTGAGAGGGCGCCGCGTTCCCGGGGCGCAGCTGCGGGCGGCGGGA
GCAGGCGCAGGAGGAGGAAGCGAGCGCCCCCGAGCCCCGAGCCCGAGTCCCCGAGCCTGAGCCGCAATC
GCTGCGGTACTCTGCTCCGGATTCGTGTGCGCGGGCTGCGCCGAGCGCTGGGCAGGAGGCTTCGTTTTG
CCCTGGTTGCAAGCAGCGGCTGGGAGCAGCCGGTCCCTGGGGAATATGCGGCGCGCGTGGATCCTGCTC
ACCTTGGGCTTGGTGGCCTGCGTGTCGGCGGAGTCGGTGAGTGGGCCAGGCGGAGGATGCGCGCGCCGT
TTAGGGTGTTTGAAGCTACGAGAGGAGCCCGCAGGGAATAGGGGAGCGCCACCTGGGGAACCCCCAGTC
CCCAAGTATACACCGGAGATCCGCTGGGACAAATGCGCTCGTCCGGTCACCCTTTCCCCCTCTTCCCTT
CCTCAGAAAAGCGCTGCTCGCTGGCGTTACCCCGCGGTCCGCGGGAATGGGGGCACCGAGAATTGCGGT
TTGGTCTAGCCGCAGAGGCCCCTGAAGTCACTCCCAACTTCTTCGCCCTCGGCGGGTCTTGCTGCGTGG
TCTGGGAAGGACGGAGGGGAAAGGGTGGCAGGAGGGGGGAGCCTGGGTCGGGCCCGCGAGGGAACGGCT
CCACTCCGCGCGCTCCTCGAGACCAGGGATGACCTGGAAACTTCGGGGTCCCTTCCTCCGCACACCATC
CCCCCCGCGCCAGCTTTCCTGTTTGACTGCATGCAAGTTCTGGGGAGATGGGGGCCAGATTTAAGAGAC
CCGCGAGTGTCCAGAGAGAAAAGTTTGCAAAAGTTCTTTTGTTTGATGCTCCCTGCGGCTAGGGCGAGG
TAACCGACACTACGTGGAATCGCAGTAGGCGATCCCTCAAGGGGATACTGGGGGAGGCACGGAACGCGT
CCGAAAATGCTGGGACGCCGGCCACTGGATTCCCAGTCCTGCGGCGACCCCCTCCTCGTTGAGGGGTGG
AGGTTGCACCGCGGGGCGTCAGGGACGGGAGGACATTTTCATAGGAGTTACACGGGAGTGCCGCAAGCA
GGGCGAGGCGGGGTACGTGTGACACGGCGCTCGGCTTCGGGTCGCCTGGCCGCTGGGGGACAGAGGCTT
CCCTCCCGCCACGCTCGCCCTCTCTGGCCCTGGCGGGGCGCTTCTGGGGCCGGGAGGAGTCTCGTCTCC
GGCGGAGCGCCTGCCGGCACCCAGCTTCCCTCCCCCGCCCTGGCGGTGGGAACTTGATTTCTCCTTTTG
GTCGCGCTTCGGGGGCTGGAGCTTGTTTCCCCACGTCGCCCAATGAGCGCCCTCTAAAGGGAACTGCCT
CCTTGGCCTCCTCTCGTCCGCAGCTGCCTCCACCTGGGCGCCAGGAGCTCTGTCGGGCCAGGTGGAAGC
TTGAGCACCCCAGATTTCGTCTGCAGCCTCAGTGCCCTCTGGGGTCTCAGGGAGTGCGGCTGTTTCTGG
CCCTTCTGGTTCCCCACGTCCTCTCCCTTTGCCATTTAATAACGTGTCAATTTCTAATTAATTGAATGG
TCTTTTCAAAGACAAATTATATCATCTTAAGGTCTTTTAGGTAGTTTTAT

Subregion of VAV3 (genomic sequence) SEQ ID NO: 91

TGAACCGAGTTTAACATCCTTCTGTACAAAAATTTTCCGACAGGACAAATAAACTACTCTTCCACTGAA
CTGTGACTTTTGAGCTGACTCTAGGGTGCACCCAACCTTCCAGAGGTGTCTGGCTTAACCCTCAAAGAG
GCAGCTCCAGCCCCAGGAGCCGACCGGCACCACAGCACCTGAGCAGGGCACTGCAGGAAGGAAAGCGGA
ATCTCTAGTGAAACTTCTCATTTCCTGTCGCTGCTGAGAGAGGCTGGACTCGCTCCTTCTCACATGGCT
TAGGAAGAGCTGTAAACGGGAGCTTGCCGGCTGGCCACCAGCTCAGGGGCCCTGGGGGCGGCCTCCGGE
TTCTGCTCCCTGTTCTTCCCTTTGACCAATGTCACTCCTGGACAGATAACGGGACCAAACGCCCTTCAC
TTCCTCGAGTCCTCATGTATGTCATGGTTCCTCTTTTAGGAAAACATGAGTACAAGACGCAAAGCAAAA
GAAGAGACTAAAGGCAAATTACCCCATCACCTCGTTTCGTCCCTCCCCTTCGTTATTATAGAAGAGCTT
GATCAAATTCCCTTTGTCGCGCCACACACACGCAGAGTAGGTGAAGGGCACCCTAAGACAACTTATTTC
TTTCCCGCCTCACAGAAAGCCTTTACGAAATCCTCACACCATCTCCGGACGCAAAGCTTTCGCATTCAG
CTTGAGGAGCTAAACCATTTCAAGCCAAGGTAGGAAACGCCAAAGTGGTGCCGAAGTGGTCCCAAAGCA
GAAGGCTGGGAAGCAGGGCAAGCTCAGCGCACCTAGACGTTTGCATTTACACAAAGAAATTAGCCGCAT
GATTAATGGGAGCTGCCGGCTGGAGGCGGGGCGCCCGTGCCGGCCTCCTCACCTGGGACATCTGCGGEC
TCAGGTTGATCTCCTTCAGGTTGATGGAGTGCGCCCGGAGGTTGTTAAGCAGCTGGCAGAGCAGGACTC
CATCGCGGAGGGTCTGCGCAAGGTCGAACACCTGAGCCGAGTCCCAGGTCACCCGGTGGTTGGTGGGCA
GCACCTTGCAATGGATGAGCCACTGCGCGCACTGCTTCCACGGCTCCATGCCCGACGGCTCCGGGACGE
GGCTGGGLCGEGGCEEGCGGCAAGGATGCGGCCGCCGLCCGLCGCCGCCGCGGTTCCTCCGCGCCCCGEL
GACGCCAACAGCCGCCGGCCCTTTCCCCGCGCGGGATCGAGGGAGCAGGAGCCGCGGCTGACGGGTCGL
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GGGCGCCGCGCTAGGCTCGGCTCCGGTCCCGGCCCGGGTGCGCCGCGACCCGGCCGCCGCTGCAGCGAG
TCCCGCGCGCTCTCCGTGCGCCCCGGCCGGCTCGGCGGCGECTGCCGCGCACAGGCTTCCGACTCCAGC
GCCCGGCCCGCCACTGAGCATGCCCAGCACGCCGGCCGGTCTCGCTGCGGTCCGCAAGTCCCCAGACGL
GCGGGTGGGAGCGCGCCGGCGGCCGEEGCTGGGGTCTGTGGCCGAGGGCGGGGCGCGEEEGAGGGGCCE
GCGGAGGGGGGCGGCGGCCAGAAAGGGGATCCCGCGCCCCCGCCTGCAGCCTTGCGGGGCTCACGCAGC
CCCCGGCGTCCTGGGGTCTTCTCTCGGGGCGGCTTCCCGGCTTTGCGGGGAGTGTGGCTGAATACTGTA
ATACGATGGGGTCCCCCAGGACCCCCTAAACAACAAATGCTCAAAGGAGCGACGGATTAATTGGGGCAC
CCAGACTCCCCAGAGCAATGAAAAAAGTGCCTAGAGCATCAGTAGAGCACGGCGCTGAAAGTTTTAGAG
ATCGTCGCCCCCTCGCCCCTTGCAGCTCTATCCCCTCCATTCTCTATAGCTGATTCCTCAGCCTATTCC
TCCTAGTTGCCCCTAGTGGTGTTTTGGCACCCTCAAAGTGAGTGAGAGTGCGTGTGTGGAGACGCCTGC
GGAAACCGCCCCGATCCCTGAGCCTATTTCCTCGCGAGGTGATTTTCACTTGGAGCTGGTTTGCCCCTG
CACTGTCAGGCTCGGAACTGTTTGCCGTTGCTGTTCTGGCCCTTTTGCTGACCCCACAAAAACCTGCTT
GAGAAAGGCCTGTGCCACGGTGCTAGACTGCGCATGCGTCGGCGACTGGCGGCCGGGTTTGAGAGCAAA
GCGCGTTAGCCCTGGGCAGCTCCTGCCGGGCTGTTCTGGGATCCTTAGTGAAAGTTGGAACTTGACCCC
AGAACTTTTGCGCAGTGCACAAGCAGTGCATTCGTGTTTCTTAAGTAAATCTTTTGGAGACTCTAAACC
CTACCCCTTTTACTCCCACTGCACACTGCCCCTCAAAACCACAATTAATGTTTAAATTATTTGTGGCAA
GATATTGCCACAGTGAATTATTGCTGTTCGATAGGAATGTGGTCCTTCGTCACCCTTTTGAGATGCATT
CACTTAAAATTAGAAAATAGGCCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGA
GGCGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAAACCCGTCTCTACTA
AAAATACAAAAAATTGGCCGGGCGTGGTGGCACGCACCTGTAGTCCCAGCTGCTCGGGAGGCTGAGGTA
GGAGAATCGCTTGAACCCATGAGGCGGAGGTTGCGGTGAGCTGAGATCCAGCCACTGCACTCCAGCCTG
GACGACAGAGCCAGACTCTGTCTCAAAAAACAAACAAACAAACAAACAAAAAGATGGGAGTTTGGATAA
TTTAATTGTATTATATTTCTGTAGCCCAAATTTTTTATTACGAACCATGCTTTATAAGCAGGCCAAAAT
ATTATTTTTAAAAGAATGATCTGTTCAGGATAGTGATTGCGTCCTTTTTCGTTTGGCTGTGACAAGGAT
AGCACACTGTTTACACTCAGCGCTGAACAATAAATCAGCCTGAGGATTTCCTTTCCTCACACGCATCCT
TCCCTAGCAATTTCCTCTTGTGTTCAATGCGGATTCCATCAATAGCACGACATTTTCTAGGCCATAATT
TTGGCAAATAAATCATACTAATCTCTACATACCTTTAGAAGCAAAATCCAACACATTTGAATCACCATT
TAACACAGTCTTTCATAAAGAGAAATTAAAAAGAAATTTCATTAAACGGGTCAAAATTTAAACTAAAAC
TATGAATTTTTTTCAGGTAGCATCAGATCACCTTTGGATGTTGGAGAATATTTCCAAAATCCACATTAT
ATACACTATCCCAGGACGCAAATCTGGATTTAGAGCCCGAGCTGTACTGCTTTCTAGCAACATGACCTT
GGATAAATTCTCTACAGTTCAGTTTCCATAGATACGAAATAAGAAATTTTTTTTTTTTTTTGTGGGGGG
TGGACGGAGTCTCGCTCTGTCGCTCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCAGCTCACTGCAAGCTCCA
CTTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTACCTCAGCCTCCCAAGTAGCTAGGACTACAGGCGCCGGCCGCCA
CGCCCGGCTAATTTTTTTTGTATTTTTAGTACAGACAGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGAATGGTCTAGA
TCTTCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAATGCTAGGATTACAGGCGTTAGCCGCCGTG
CCTGGCCATAAGAAGTAATTTCTAACTAATAGGGTTGTT

Subregion of TMEFF2 (genomic sequence) SEQ ID NO: 92

TGCTAAAACTAGAACAGACCACACCTAGGGGACAATACCCAGGCATGTTAACGGAGTTTAAAATGCCAA
GGAAATTACACCACAATTCTGCCCAGTATACTACAGGCTGTCAAACCGAAATGCTATGCCAGCTAGGAG
TGCAGCAACTCCCATCCTCTGGCCCTATTTAATTAGGAAGCTTCAGCAGAGCGAAGCCTGCCAAGCGTT
CGCCGTCAGAATCTGAAGGAACCCGAGCGAGCAAGAAGAGTGCCTGACCCACTCCACAGAAGCCTGTCC
AGAAATGGAGGAGTCAGCGCCCACTGAAGTCGGTTCCGCCCTCGGCTCGCCTACATGGAGCCTGACCAG
CCTCAGTCATGCCCACTCCGGCCTGGGAGACCCGCAAAGTGTTCTTTTTCTCAACTCCCCTGTACTACC
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TTGAAGCTTAGGGAAGCAAAGAGAGGGGCATATCTGGACTGCAAAACCAATGTCTTTTGCCGCCTAGGA
GAGAAGGGAATGAGAGAGAGAGAGAGATAGATAGATAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGA
GAGAGAGAGAGAGAAATTCTATTGAAACCCAGCTCCTCTAGAATCTGTGTGACCTGGTCTTCAACGGGA
GACCAGTGCGACCTCATGGCACCTTTGCCAGGAATCAGCGATTCCCCTGCAGTCACCATTTGATTTATT
GCTTTCTCGCTCATTCTTTCTCATAAAGTTATTTCTTCCTCATCCTAGTAAGACTTTTTTCTTTAATGA
TGACAAAGCTTCTGTTTCAGTGTTTCCCCTAGGATTGGTGCTCTTTCAAAACAGTGAACCCAGAAAACC
ATCCCGTTTAATATTTCTCAAAATCCTCGCAGCTCCAATGTAAGCGCAAGCATGCAAAGGTTTCCTGCT
ACACCTGCACTTTCTGCCCATCCCAGAACCACCCCTCACCCCCGGGCCTGCAACAGTTCCCCTTGTTTC
TCTGGATAGAGGTGGGTGGTATTAGGGGTCTAGGGCAGTAGGAGGTGAGGGGCTGAGGAGGCGCGCTAG
GGTAGGCTGGTCTGTGCTGGATACGCGTGTTCTTCTGCGGAGTTAAAGGGTCGGGGACGGGGGTTCTGG
ACTTACCAGAGCAATTCCAGCCGGTGGGCGTTTGGCAGTCACTTAAGGAGGTAGGGAAAGCAGCGAGCT
TCACCGGGCGGGCTACGATGAGTAGCATGACGGGCAGCAGCAGCAGCCAGCAAAAGCCCTCGCAAAGTG
TCCAGCTGCTGCACTGCCGCGGGGACTCCCACAGCACCATGACTAGTTCGTGCAACTCTGCAGCAGCAA
ACGGCTTCCGAGGAACACAGGATCGCGGGGGCCGGGCAGCGGGCTACTGAGCATCCCGCGGACGGCGGC
AGCAGAGGCGGCGGCGGTGGCAGTGGCACCCGGCGGGGAAGCAGCAGCCAAACCCGCGCATGATCTCGA
GAGTTTCAGCAACATCCAGGGACTGGGCTCAGCCCCGGAGCGAGAGGGTCGTCCGCTGAGAAGCTGCGC
CGGAGACGCGGGAAGCTGCTGCCATAAGGAGGGAGCTCTGGGAAGCCGGAGGACAGGAGGAGACGGGAG
TCCAGGGGCAGACGAGTGGAGCCCGAGGAGGCAGGGTGGAGGGAGAGTCAAGGCGCCCCGCAGCCCGGE
AGCCGCCTCTCGAGCTCTGCCGCCCGCATCCCTCTGGCGTTTGGGAAGCAGCAGGTCCTCAGCCCGCCC
GGGGTCACGTGGGAAGAGGCAGTCGGGCTCTGATTGGTGGAGCAGGATGCAGGTCCCGGGAGGGAGGGG
TCGACGAGGAGGTGCAAGGATGCAAGGAGGAGGCGGCCGCGGAAGCCACAGATGGGCTCGCTCGCCAGG
CGCTGGCCCGAGTGGGGCTAGGCGGGGATGGCTCAAATGAGAAGCTCGGGCTTCAGGGTGGGCTACCCG
CACACTCATATACCATTCGCCTCACTCTCCGCTCCAGGACGCCCCCTACCGAAGGCGGGGTCCGGACTA
GCGCCCCTCTTCCGCGCGTGACCCCGGGCCGCGAGTGCGGGCCGCGGCTGGGTGGCGTCTCTCCGAGCT
GGAGATGGTGGGGGCGGAGGTGTCAGAGGAGCAGCAGCAGCAGGGCAGAGAGGGGCGAGTCGGCGCGGG
AGAGGGCGTCCTGCTGGCGACCGGCGCTCCAGCGTGCGGGAGCGCGCCGCCTAGGCTGTAGGGGGATGC
AGGCTGGGAATGTCGCGGCGGAGAGGCCAGGGACGTTTCTCTAGGGATTTACAGGAAAGAGGGTGAGAG
GCGATGGTGTTAGAACCGCTCTTGCCGACCTGGAAGCAACAGCAGCATCTCCCACAAGAGCGTGCAACC
CCAAGGCTGCTCGCCGAGGCAGCTCAGCCATCCCGGCAGGCGCTCTCCTTCCTTCTCTCTTCTCCCCTC
TCTCCTCCCAGGCCCCCCGCAGCTCCGACCCAGCCCAAGCGTTCGCAGGTTTGAATCCCTCTCCTCATC
ACCCGCTCCTCTCCAGCCCGTAGCCTATTAGTGTGTCCACCTGGGAGGTGCGGTCAGATGTGTTTGGAA
GGTCAGATTGGTCGGGACAAGTGGTCTGAGAGAAAGAGAAAGGCTCCTCTGCATACGCCGCGGGTGGGT
TGCCGGGAGCATCGGCCGGGCAGCGGCGTCCGGGAAGGGGAGAGCGGGCTCCATTTGTTGGCCCAGGCA
GTGACCCTGCGTTCCTTACTCGGGTCTTTGCCGGATGGCCGGTGACCTGGGGCGACGAGAGAAGGTCTA
ACTCGGCAGGAGTCTCTGGCTCTGCGCGTTTCTTTCATTCTCTCCAGCGGGAAGGGCAAACGGCATAGC
GGGACCCGCCTTCCGTCTGCTGCATTCTTCAGGCAGT TAGACACACTCTTTAGCCTAATGGAATTTTAG
TCGCCAGTAACGGGACCAAGAGCTTTCGGGGACAAGGGTGGAGAGGAACATCTTTCTTCCATGACCGGG
GTCACTATTGCAGTCTCAGTGTTTTGGATGCCCCATAGGGAAGAGCTTTCTTTTTGGTGTGTGATTATT
CAGTGATTCCTGTTTTTGTTTTTGTTTATCTTCTCTCCGCTCTCCTTCTCTATTCCTCTCTGTTATCCC
TCCTCCTTCTTCTCCCCCCGCTTTCAAAAGCCTCCGGATCCTCCCTTTTTCTATTTAAATTCTCCTTTT
GTGCCCCTCTTTCTGTGTCCCCTGAATTTAGGAGAGCATTTGATAACATTTAACAGGCAATTAGTGTCC
ATTCCCAATCACTTAAAAGAGGCATTCATATACTTTGAAAACGGGACTATCTATCCTTTGCAGACACCA
GCAGAAAAACAAATTGTACCCGAGTAATCCTTTTAAGTACTTTAACCTCCAACCTCCTCCCACTTCCTT
GCTTTTTAACTTCTCCTTTGAGAGATGTGATCGTGCAGCACCTCAGTGCCTCAACGAAATCTTTTTTTT
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TTTCCTGTGTGAAATCCATCCCTTTATCTTACATCTCCGCCTCCGTCCGAGACTGTCCCTCTCCCCTCC
CACCTCCAAAGATTTCTGAATCTCAGTGTCTCTCACTCCTGGCAATTAAGCAGCAGATCCCAGCATTCT
AGTCGGTGGCATCTCGCTCCTCACCGACGAAGACTCCATTAAAACAGATCAATTAGACCAGACGTTGGA
GGCATCAGAAAATCGGCTTCTAGACAGAGCAGCTAAATTCTTTAAGGAAACAGAATACCCATTAGATAG
AGCTGCCAACTAATATTGCAAAACAAGGAATTAGAAATTTCTTTCGCTACAGGCTTTCAGCAGAGAAGG
CAACATAAATATAGATCAAGATTTAACAACTCTACAGCAGAGAATGAGAACATGTCATTTTCCATAGCA
AGGCTGGTGTGGTAACTAATCAGGCTTATGAAAATAAGTCATGCTTGAAACTAAAGGCAAAGTCCTTAA
AAGTGTTTATGCAGTAATTATGATAATGAAACAGGACCTGCTAGGATTTCAGAGTTTGGCTATGTAAGT
AGAATTTTAGAGAACCTCTTAGCAGAGGAAAACTGTTTTTGAATTTTCTGCTAAGTAAATTTTTGGCAT
ACTTTCTAATAATATATGCTCTTCCTAAGACGTTTTGCCAAAAGTAAGTTAAAACTCCAAAGGAGTTAA
TTACTGGTTGTAACTGGTTAACAAATGCGGTTGCTTCCACAGAGGTCCTTTAAATTATT

Subregion of SALL1 (genomic sequence) SEO ID NO: 93

TGTGTGTGTGTCCACGGCGCGGGCCGGAGCACTCACCATCTCGCCGGGGGAGCGAGGCCACTTCGGGGT
CGGATTGGAAATGTTGAGGCTTCGCTTGCTTCCTCCGCGACATGCTGGCTCAAACATCAGCTGGGGCAG
AATAAAAAATTACTAAAAAAAAATCTTCTCAAAATTACGGAAATCGAGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCTC
CCCCCGLCCGLLGGCCCGECCGLCCCCTCCCCGGLTCCCCGGECCCGGGCGCAGCGCGCATGTGTCCTG
CTATAATTATGATTATCAATAATGCATTGCGATTAATCATAGAGGGGCTCTTTGAAAGGCGATTGGCAC
CGGGCCAGCGCTATTCAAACCCGCTCGCCTTAATCAATTAGTTCGTGATTTGCTGCAGACCCCTGTCTC
TCCGCGCGCTGGCCCAATAAGCCGGCCGCGGGGCTGGCTCTGCGCGCCGCGCCGCCCGACACTGGGTTA
ACCCTCTTTGCGACCGCCCGGGACTCCGCGGCCCGELCCGCCGGGGGCCGGCCTCCTCTCCACTGCGGGC
CCGGCGCCCCGGCAGGCGCCCCCCGCTCTCTCCCTCTCCCCTCCCTCTTCCCTCCCTCCTTCGCCCCCC
CCCACAATCCCGGGCTGGGCCGACCCAAATTAGCATGCCCTCCCCGGAATTGAGCCGCCCCGGGTGGGG
GGTGGGGCCGGGCGGCGAGGGCTGGGGACCCGGGCTGCCGGCGCGCTGCGAACTTCCCAACTCGGGGGE
GAGGCGCGCCGGCCCGCGLGGGEGAGGGAGT CCCGCGGCGGGATCAGGGGGGAGGGCGTCCCGTTTCGTG
AGTGTTTCTTCGTTTCTTTAAGAGCTACCAGAAAGCAGCCCACCCCCACCCCCATTAAAAAAAAAAATA
AGCGAGTGGGGAAGAGCCAGCCCCACGCCGGTCCGCCTCCCGCCCACGGCTCGGCCTCCCTCCCGCCTG
GCTCGGCGCTCCTCCGCCCCGAGTTCTCCATCCCCTGGATCCCGGGCTCGCGGGGGCGCGGAGAAGAGG
ATCCAGGAAAGGTTTGGGAACCTGATGGGTTTGTGGCTGGGGGGAGGGGCAGTTCTCCCGCCACCCCAT
CCCCTCCCCGCCAGGGGCACTGATCCTCCAGCTTCTTGCTTGCTCCCTCGCTCCCTTTCTCTACCTCGG
ACATTCCCAGGACAATTAGGGCTGAAGT TTTCGGGAGAAGCAGCCCCGAGCCCGTGGGATAAGGGGGCG
GCCCGGCTCCGCCCAGGACCCCTCCCGGACCTCCCCCCCGGLTGCCCCGGTTGGCTGCAGGGCGCGTCA
CTCCGCGGGGAGGCGGCGGCAGCGGTGGCGCCGCAGAGCCCCGGGCGGGCGGAGAGCGGGGACCGGLCT
GGGCTCCGAGTTCAGCTCCGGCCGGGGGGAGGGGAGGGGCTGCGGCTCACACTGAGCGCAGCAGCGAGC
ACCGGCCTAGGGAGACACAGCCCGGGCGGACCCGGCACTGGACTGGGCCAGTCCCTGGGACCCCTGGGC
ACCCCGCCCTGGGGAGGGGGCCGCGCCCCAGCCTTCCGGGACGAGGTGGCGGCGCAGAGCCGGAAAGCG
GGGTGGGGGGAGGGCGGTGGGGAGGTGTTCTGTCCGAGGCTGCCTGGCGGCGCCGAAGCTCGCCTCCAC
TTTTTGGGCACTTGCCGAGCGCGGCGCCCGAACTTTTCGCTCTATCACCATCTCCCTCAAGCTGAGATG
CAACCTCCCTACCCTCGCCCCAGAGCCCAGAGCCAGGAGCCCGATCCCTCTGCCGGGCTCAGGCGCCCG
CGAACCTGAGACTCGGTACGCGGCTCAGCCTAGCTCTTTCCCCTCGCGCCTCGGGGTCTCCTCGCTCCA
AGGTTCTCGAAGTCTTGCGCCCGAAGGACTAAACTAAACTAAACTTCGGCTGAGTAATGGGGGAGGAGG
GGGGTGCAGATACACAATCCCTGCCCTATCTCACGATCAGGAAAGGAGAGGGCTCATAAGGACGCCCCA
ATTCGCGAGCGCCCTTGAGTCTGGCCGGTGCCACGGTCGGTTCGCGCGAAGTGGGCACCGGTCTCCCGA
GCCGACTTCGTGTACTCCGGACCTGTACTGCGCTCCGGTAGAGGACCCTTCCCTTTCTCTTAGCTTCTT
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AAATCTTTTCTTTTAAGGTGTAAATGTGTGTGTGTGCCGATGAATGTTTCTGTTTTTCATCTGCTGACT
TTATTTTTTTTTATTGGTATAACTTCTCCCTTCTCTCTCCCTGCTCGTCCGTTTTCCACCTTTTCTCTT
ACTTATCTTCTGCCCTCGCTCACTCCCTAACACACACATTCACACCCTCTCCGCCTCGCTCTCCCGTTC
TCGCCAGGTCCTGATGGGTACAGTAGATTTTGATAAAAAGACAAACGAAGCTATCAGTGGGGCTGATGT
TGAAGAATGAAGATAATAATGTTTCCATAGGTGGTGCTTCAAATGCCATTATTTCTCACTGAATATTTA
AAGAGATCCCTCGGCAAAGATGGATCTGCGCACTCCTGGGGTGTGAGCGGCTCGCATCTCCCAGACCCC
GGGGAACGTGTACGGGAGCACGTGTAAATCCCGCACCCGCCTCCATCTCACAAACAGGGGTCCTCGCAC
ACCCACCAATCCACACTGTCCCAGGTACACGAACGCGTTTGTGTGCACTTGCACACTCCTTTCCCGGAA
TGTGCCCGTGTTTGGAGCCGCCCGCATCCTTCTCTAACAATCTTGGCTTCTTGAAAGTCCGGGCCTCCC
GGGCACCGCATGCAGCCAGGAACCTAGCGGAGCTGGCGGTCCCGCAAAGCTTTTCTCCTGGTGCGCGCC
GCGTGCGCAGCAGGAAGCTCCCGGGAATAACTTCACACGTGTTTGTTACTTGGTCTACGTGTGATTTAA
GATTAAGTGTAGGAAAAAAAAAAATTCCCCCCCCCCAAAAAAACACCACAACAAACAACCAAACGAAAT
GAACATGCGAAAAGCAGCTACGCGATGCTTAATTAAAAATGGGCGAGCAGAGACGAATAAATTGGGGGA
TCCAAACTTTAATAACTTTTTTCGTTTTTTTGCGTCCTCGACGGCGTAGAGGCGGGCGTTTCGATCTGC
GCTTGGCGTCCCCCGCTAATTTCTTGTTTGTTTTCTTTCCCTCGGTGGCCCCGGGAAAGGAGATGGGAG
GTGGAGGAGGGGGGGATGGGAGGAGGGGGATGGTCGGAATGGCGGGGAGAGGAGAATTGGTCTTTATTG
TTGATGGCAATACATCAATTACGGGCCATTGTCTCGGTCCCAAGTTCCGTGGTTCGCTGGTGCGGGCGE
TGCAGTGTCAGGGCGCTGGCGAGGCTCCGCGTGCCGCGATGCAAAGAAATACATCAATAAAAACAGAAG
CAGAGTGGGGGTTATTCTTTATTTTTGTGCGGGTCGAAAGTAGGCGGCGAGCGGGAGTGAGGTGCCACT
CCTGGAGTCCCTCCACGCGCCCTGCTCACCCCAGAGACCTGCGCGCTCTACGTGCGGTAGCACCCTCCT
AACTCTGGGTGGAGGTGGGGTGGGGGGGGGACTACTGGGGAATCCGGGTAGCGAAGTTTGGACTTGCAG
GTTCCGCCAGAGGGCCTGGTACTTAGGGGCTGATCCGCAATAGCGAATGGGGATAGCCCGAAGTGAGGC
GGCAGCTGCGCCGGGGTCGCGACCTCACTGGCGGAGAGGAACCGCACCCGGGGGAGGCGCTTGGCGAGT
TTTGCAAACTCCCATCTTGGGGGATTGATGCTCGTTCCTACTAATACGTCCCCTTAGTTTTCCCAAGTC
CTAGAGTATCCTTGGTGGGTTGGCGGGGCCGAAGGTCTGTGCCCCAAGGCCGCAGGCCACAACTGGGGT
CCCAGCCATGAGGTTTCCAGGCTTCTTTGCTCAACCTCTGGTCCTACGAAGGGCAACGTGGGGGGCGTC
AAGGCTCGCGCATTCTGAGGCCTGGTTCTTCTACCCTCAAAAGTATCTTATTCTGGCCCGATCTGACCT
CGGGTCTGGGATGGGGCCTGGGATGAGGCCTTGCCTGGGCCCCAGACCCTCTTTTCCGTTCCGTTGACG
GTGCTTGGCCACCCTACCCCAGAAATGGAGGACGTCTCCAAGTGCTCTCCCTGCACCCCTGTTTCCTCA
GTCCCCAGCTCAAGGCCCCGCTGGCCCCCGGCCGAGGCTAGAAGGGCAGTAGTGGAGGTTTCGTTTTCT
TAAGCAAGGCAAAAAGCGGCGAAAAGGCGGCAGCGGCGCCCCGGGGGCGGEGGACGAGGCACATCGATG
GTATCAACATTATTGATGGGGAAAAGTTCGGGGCAGGAGCCCGGAGATCAGGTTCCCAGTCCCTCCCCT
GCCCGGAGGTGGGTGGGACAGAGCGGGTGGCCAGCTGTGTGTGTGTGTGCATGTGTGTGTGTTGGTGGG
GGGGTGTTCCTGAATGCACCCGCATTAACCACCTGGGGTTTATTTGTATTTTCCTTGTCTGAAAGTTTG
CGGGGGCAGAGGGAAAAGGAAGGGTTGAGGTGGCTTGTACCCTCTAGCCCTTAGGGCTCTTAACTAGGG
TTGGGGTTGGGGTTGGAGT TAGGGTTGGGGGAGGGGTGCGGGGAGAACAGGAAAAAAATGACAGAAAAA
AAGATCAAGTTTGGAAAGCTCTCCGTAGATTCGGTTATTTTTCCAAACCCCGGGACCTTGCTTCCCCGG
GAGTTTCAGAAACTCCTTTCCTACTGAACTGCTGTCACTCAATCCTAACCTCTCTTAGAACACTGGAGC
GGCTTCGAACCCGAAGTATGGAGCAGGCTTGGGTGGGTACCTCGCCCCTGGCCAAGTCTACACTGTGCG
CCCTCGGCGCACTCGCTCTCCAGCAGTTCAATACCAGCAGCAAAACGCAGGTTTTTGGGGGAACTCCCG
CCGCCCGCCACCAAGGGCTATCTCCAGACGGGCGCCGGGTGCAGCGCCGTGACCGGGCGCCCTGGCGCC
GGCTCGGGCGCGAAATTCAGCGGTGGCAAGCGGAGGGTGGGCTTGGTAACCACCCGCGCGCGCCCGAGE
CAAGAGTCGCGTACTGTCTGCCCGCGGCAAAGTTCGTCTTTCTCCGCTTGGAGGGCTGTTCCTACACCG
GTATTAAGAAACCGACTTCGCTAGCGACTGCAAGTGCTTGCGATTTTGACTTTCCGTCCACAGTTGAGC
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GTCTTGCACTTAAATTCACTGCGCCCCGCATGCAACAGTGCCTCGCCAAGGGGCCTCTGGGTATGAAAT
TCCTCCCAGAGGAAATGTCCCGACGTAGAGAAAGTGGAAAAGGCTAATCGAATTTATAAAAAGAAAATC
TTTCCTCCTTTTGGTTAAATCCCTTTGCGGTTTTCTGAGCGCGAAAAAAAAATTATCACCATGTAATAG
AGTGTAGCTAATTCTTAGAACCTAGTAGTAGGATGTTCAGGAAGCCCAGCAGGACGCACAGATTCCCAT
CTGCCGCTCCAGTAGGACCTTAGTTAGGATCCAGCGAATAGTGGTTAGTTCCTGTGTCTTCTGTTGGAA
ATAGGTGTGAGATCTGTGGAGTCCTGTTCTCGGAGCGTGTGCATTTGGAAGAGACTGGTAGTCTGCCAG
GAAACTCACTTTCATTCATAAATGAGATCCCCTCAAACGACCTCCTTATGGCATTCCTGGATGAACTAA
CTTAGCACATCTCTTGCAACAAAGTTTTATTTAAAAAAAATTTACGCTGCCACTTTTT

Subregion of BCAN (genomic sequence)  SEQ ID NO: 94

TTTTCAGGAGCAAAGCCCCCATTCTCCCTTCATCCACTTCTTACAGTCTAATTGACTCCCTCCTCCTTC
TTCTTTGAACAACGAGAAGACTCTCCAGTTGTCCAACTTCCACCCCTCCAGCTGCAACATCGTCATCCT
TTAGCTCAGCGAACGCTGGGCGAACGCTCCCTCCCCGCCCCTCCTGCCCCTCCTCCCTACTCCAAGCCC
TCGGCTTCTCATCCGCTGAACGATGTCCTACTTCGCTCGTCCTTGCTCTCGCCGCTGCTGCCGGAGCCG
AAGCAGAGAAGGCAGCGGGTCCCGTGACCGTCCCGAGAGCCCCGCGCTCCCGACCAGGGGGLGGGGGLG
GCCCCGGGGAGGGCGGGGCAGGGGCGEGGGGAAGAAAGGGGGTTTTGTGCTGCGCCGGGAGGGCCGGLG
CCCTCTTCCGAATGTCCTGCGGCCCCAGCCTCTCCTCACGCTCGCGCAGTCTCCGCCGCAGTCTCAGCT
GCAGCTGCAGGACTGAGCCGTGCACCCGGAGGAGACCCCCGGAGGAGGCGACAAACTTCGCAGTGCCGC
GACCCAACCCCAGCCCTGGGTAGGTGAGTGCCTCCGCAGCCCCGCCGCCCGCCGTGGGGTCGGGGACAG
GGAGAAGGGAGTGCCTGCCTGGTCTGCGCCCCCCGCCTGTCAGCCCTTGCCTCGAGGCTCTGGGGCACC
CAACTCGTCGACTCCTGACACCGCAGCGGGGTAGGCTGCTGGACAGCCCCGAGCGCCTGCAGCTGCTGE
TGCCATCTCTGATCTACATGCTTCCAGCTCTGCCAGTGGCAGCCCCCCTGCTGCTCGCAGTCTGATCAG
CAACCCCTCGGGTCCTCGCATCTTCCCTGCTGCGCGCTCCTGTCCCAGCGCGGCCGCCGAGATTTCCGA
CCTTGTCCCAGGCAGGGCGGTAGCGTTCCGGATCAGTCCTTGCCTCCGTGCCCCCACGCACAGGCAGCT
CCAGGAGCAGCGGCCAGCAACCCTTCTGGGGACACCTTACTGTAGTCCGGCAGGACAGCCGATCAGAGC
CGCTCTAGGGGGTGGTCGGAGTGCCCATTTCGGCTGGAATCCCAACTCGGCTCCTTGCTCTGTGACCTT
GGGGTAGTTAGTTGACTTCTCTGAACCTCGGGTTCCTCATCGGTGTAATGAGCAAAACATAAACAATCT
TTTTCTCACAGTTGAGGTTATCCACAGGAAGCATTTAGGAGAACTGGCTCAGGTAGACATCAGTAACTA
TTAGCTGGAATTCGGTTACCACTATTGCATTCCTTCCTAGCACTGCCAGGGGCCTGGGAATTCCCTCTC
CCAGGTATTTCCATATCCTGTCAGGTATTCCCCCACCTATTGGAATAGCTCTGCCTACATGGTTCTAAT
AGGACCAAGAGATTGGCGTCAAGTCCAAGGGGCACCATTATTATCTGCATTACTTAGATTGCAGATGAT
GACAGTAAGATCAGGGAACAGTGTTACCCTTAGACCCACCCACAGTATTACCAGTGCCTATGTTGCTAT
GGCTAACTTTGCTATTTATAACAGCATCATCCACATTTCAGATTCTATACGAGAGGGATCTGCAACTGC
TCGGCTGGTGTCATTGCTAATAGTATTATTAGTTTTGCTTCCAATAAAAAGGACTATTTATATGATGAT
TGCAATTACTTCTACAGGCCCTAAGGCCCTGCTTATATTGTGTAGGCTCATGTTGCTCCTCATGAAGCC
GTTAAGGGGGTAGCAGAGAGCTTCCCTCCTGCTATAGCCAAAGCTCTGGCTTCTTGTGCCTCCCTGCTG
ACCCTGCTGAGTGCTGGAGCTCAGTTCCTATGGGACAGACCTTGGCTGCCGGCTGATGGGCATTCAGCA
TGGAGGTGGTGGGTGTTGTTAGATGTGTGTACACACGTGCATGCCTACACACACACACACACACACACA
CACAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGACCTGGTCTTAACTCTCTGGGTTGGGTCTATGAA
GACTGTGAGGGAGATGGACATCCCGGGTCAGACAGAAATGATGTGACAAGAGGAAAGTTTCCTGAACAG
CTCAAGAAATTCAAAACAAGGGCAGAGATACAGACGCTGGAGCTGAAACAGAGAGGGGGATGTTGTGGC
GTCAAGGGAACGGACCGCATGACTGCTGAGCTCTCAGGGTTAGAGT TGGAGAGGTGTGGCCTGCTCTGG
AGGAAGAGAAGAGGAAGTGGAGATGAGTGGTGTGTGGGATAGAGAAGGCCACAGAACCCTGGACCCCTG
GGTTCTGAGGCTGGTACCGGATGTGGGGAAGTCTGAGTTTCCTCAGGGCTCCTAGCTGCAATTGGGAGG
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CTGAGGCCCGAGACTGGAGAGACAGAGCTCTCTCAGAACTGCACGGGGCTACCCTCTTGGCCTCACTGG
TCAGTGACTCCCATTTTTGGGGTCAAGGGTAGGTTGCCCTCCATGTTCCAGAGCAGTTAGGTCCTCATT
GGCCTTAGGCCCTCTTCCCTCACTCTCCCACTGTCAGACAGAGGTGAAAGGGTGGTCCAGGGTGTTGGC
CCCAAAATGACTCCAACTATATGGGTCTCTGGGCTGCCCGTCAGAGAGATGGGAGCCAGGTCTGTGAGC
AGCTCCAGCTCCAGCCCAGAGAGAAGGGAGGGAGGGCACCAGAAGGGGGCCAGGCCCAGGCCCTGGCAC
AGCTCAGATGCATGGCAAACAGTCTTCCCAGCACCCGGTGGGCACTGGCTGCTCCTGCCCAATGGTCCC
CACTCCAGCCCCAGAACAGTCCTCCCAAGCACCCCAATGCCTGGAGCTGGTCTCCGCACCTCTAATCTG
GCCCCATCAAGAACCTCCTCCCTCTGAAAGGTCAGAGAGAGGCCCTAAGCATCTGGTTGTGCCACTCCT
CTCCCAACTCTGACCCTAGGGAATGATATCCAGACACAGTGGGGGAGATGGGGGTTATGATGGCAGGGA
GGTGGGAGGATCTGGGAAAAGTAGGAAATTTCCCATCATCTCAGGCTTAGGAAAGTGCAGGGACAGGTA
TGAAGGCAGATGCTGAGAGGGCAGGGAAGATGGGGGATAAACAGTGGGCCTGGAATGGGAGTGCACAGC
CAGTGGAATAAACCTGATCTCTAGGAAGTCCTGCCTGTAGTCTAACCTTCAATTCTCTTGCTGCATCAT
TGGCCTATTCCATGGCATACCTGGATCTCCATGCTCTTCTAAGTTTAGCCCAACCCTTAAAGATGATGT
AGCTCTGAGTCTTCTCTCCTGGGAGCACATTGCCCTCGTGCCTGACTTGGCTTTACTAGGGATCCAGGG
TCAGCCCTATCCTTCTCTGAGCCTCAGTCTCCATTTCTCAATGTCACAACACATCCTTTTTATGAGAGT
GTAAGTGCTTCGAGATCTTTGGAGGAATATTCTGGGTTCTAGAGCTTCTGATAGCCAGGGGTAGGAAGG
GGTAGCCCCTCCCATTTATTCTCCCCCCCCTTAGTCCACCCTCCAGCCCAAGGCTTTCACAAAAGGTAG
GGTGGGGGAAGGGAGGGGCTGGATAGAGGCCAGACTGGCAGAGACAGGGGCTTTGTCCCAACTGATTTC
TGAGCCAAGAGTTCCGGTGGGAAAGCCCGTGCCAGGCAGAAAGGAGAGGCTGGGAAGAAGAAGGGAGGA
GGCAGCCAAGGAAGGGGGATGGAGAATGTTGGGGAGTAAAGAGAGGAGTTTCCTTACAAATAATGGTGG
GGAGGAAGTAGAGGAGAGGGTGGGCTCAGGAGAAGCTGTGCTTACTTGCGTTCGGTCTAGGAGGCCCTC
CTGGAAAAGGCCAGGTGAGTATGGTGTCCCTGGAGGCAGGGACAGTCTAGAAGGCAGAAGAGGCTAAAG
AGATACTATGGGAGAAGGCTCTGGGTTCGAGGAAGGAGTCTGGCACTGGGAGGAGCAGATGGAATTCTG
AGTATAAGAGCACCCACCATTCATGCTGTAAACTGAGCTCCTACTGTCTGCCTGGTGCTATGCATTTGT
ACAGGAGTTTTAAGATACTAAACACTCTCAAAGCACATGGTCCTATCTCAACTCATGAGATAGTAATGA
TGATGCTTTTTTATAAGTAAGAAAATAAAGGCTCAGAGAAGGTAAGGAGCTTGGCTTAGGTCACACAGT
GAGTTGACTAGGACTCGGGTTTTGGTTCTGAGAAGAAATCACTTGCTGGGAAGATGGGGATCAGAAACA
GAGAGTCCATGGTGATGTGAAGGTAGGGGACTTCTGGAGCCAGGATATGTGTGAACCCACATGGGTGTG
GTAGGGAGCAGGGGGGAAGTCCATCCTGAAGTCTAACCCCATCTTTCCTTCTCATGTCCCTCTGTCAGC
CTGCAGCATGGCCCAGCTGTTCCTGCCCCTGCTGGCAGCCCTGGTCCTGGCCCAGGCTCCTGCAGCTTT
AGCAGATGTTCTGGAAGGAGACAGCTCAGGTAAGCAACCCCACTTGGGGTCACCGTCTCTGTCTTGTTC
AGCCCTAACCAACTGCTTCCAGGCTTAGGGGCCCCAGGAAGAGAGAGAATTGGAGGGCTGTGGGGAAGC
GTCCAGGCTGGAACACTTGGAAATAAGGGCTGAGCTGTGAGCATCTGGTGGGTTGGAGAAATCATGGGG
CAGGACTAGGGAAGGGCACTGGGTGCAAGGCTTTGGGCCCCTAAGGTGGAGGATAGGGGATCCTGAAGC
TAGGAGGTGGGAAAGGGGTGGAACTGGGAGAAACCCTGAAGGAGGCCCTAAAGGGAGCAGACTGGGAAA
CTGGGCTGGAGGACTCAGGGGGCGAGGTTGGAGGACCCTGGGGTGTGGTCTAGGAATTTTGGAGAGGAA
GTGGAAGACTCTGAGAGCAGGGCAAGGAATCCTGGGGGCTGAATTGACTGGGAGACTTTGGGGGATGGG
TCTGGAGACCGTCGGGGTGGTCCTGGAGGACCTAGAGGTAGGGCTGCAGGACCCTGGCCCCTGGCCCCT
GGCCCCTGGTCCTAGGGGGGCCGGGGAATCCTGGGGCCGGAAGGAGGGATCCTGGAGCGGGGCTTGGAG
GCCACCGGGTGGGACTCTGAGGGTCGACAGCGTTAAGTTCCAGCCGGCTCCACCCGTTCACAGAGGACC
GCGCTTTTCGCGTGCGCATCGCGGGCGACGCGCCACTGCAGGGCGTGCTCGGCGGCGCCCTCACCATCC
CTTGCCACGTCCACTACCTGCGGCCACCGCCGAGCCGCCGGGCTGTGCTGGGCTCTCCGCGGGTCAAGT
GGACTTTCCTGTCCCGGGGCCGGGAGGCAGAGGTGCTGGTGGCGCGGGGAGTGCGCGTCAAGGTGAACG
AGGCCTACCGGTTCCGCGTGGCACTGCCTGCGTACCCAGCGTCGCTCACCGACGTCTCCCTGGCGCTGA
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GCGAGCTGCGCCCCAACGACTCAGGTATCTATCGCTGTGAGGTCCAGCACGGCATCGATGACAGCAGCG
ACGCTGTGGAGGTCAAGGTCAAA

Subregion of POU4F2 (genomic sequence) SEQ ID NO: 95

TACACAGTGAAGCGCGGTGTCTCCCGAGCCTAAATGAAATTTCAATCTAATAATTCCTTCCTGGCCCAG
TCATAATTTGTTTAGAGATGTTGTTCTACTTCTTTCAAAGCGCTATTCGCACTATAATTAAATGATACT
CAAGCTTTTAACTTTGATTTATTTCATTTCTTGAAGCTTGAGACAGAGCTGTACAATGTCATTTTTTTT
TTGTTTCCTTGAAAATTACTCTGGCTGTTGTTGAGGTAGAAATTAAACACCTAAGCACTTACTTGAACC
GTCCGGCACAAGCCACATTCATTCACGTGAACACTCCCCTTTCCCTACCCCATGTCCAGGTTTCGCTGA
GCTCACACCCGGCAACACTGCTGCTAGGAGTTCCCTTCGGCTACTATTTATTATTTTCCTCCACACAGG
GGAAGAGAAAGGGAAGCCCGAGAGGATCCAGGGAAAGCAGAAGGGGGTTAAGGACCATGGACAGAGCCC
GTCGCGCGCTCGTTGCTGCCGCCTTCCCCAGCACTCTGGCGGCTCCTGAGGACAGCGGTCCCATCTTGA
AACCGCTATTCCGCCCGGCTGAGGTCAGGGGTGGACAGGCGGTCCCCTACTCTCCACCGCCGCTTCCGG
GAGCTGACCACCCGAGGGTTCCCCTTTTCCACTCTCCTTCCCACTCTGTTTTTGTCCCAGCGCGCGCCA
GCGCCTCTCAGGCCTGCCGCCTGCTCTCGCACCTGCTCGCCTTCCCCAGGCGCCCAGTGCCTGCACCTG
CTCCCGGTCAACCCCCGTCCGGATTGGGCCACCCGCGGGTTCCTGCGTCGGGGTCCCGGGGCCTTCTCA
CCCTCGCCTGCACCCTGCTCCTTCCGCTCTCTAGGGAGGTGACAGCAGCCCCCAACACCGCGGGAAGTA
TAGAGAAAATGGGATCCAGAAGGAGAGGAAGTAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT
GACAGAGAGAGAGAGATAGATAGAAAGAGATTATCTCCTTTTGCAACTGGAACCAAGAGTGTGTGTCCA
TCTCTAGGAAAAGTGGTCTGCACTGGGACTGGGACAGAAGTGGGAGTGAAGTGTCAGCTAAAAATAGGC
TCCGCACCGAGAGGCTGTGGAAATGAAGATAAGTGAGGTTTGTGCCAGCCCCCGAGGGTGTGTGTGTGT
GTGTCTGTGTTGTGGGGTGTATTCAGCAGCATATGCGCTGTGTAATTTCTGACCTTCCCTCTCCCTGTC
AGTTGCCCCTTCTTCCTTTGATTGTGGCTAATGAAGAATAATAAATCCAGGGGCAGGGTTTGCCAGTGG
ATCCTTCCAAGACTCAACTCGAACTGTACTGGATACAGGGAGGAGGAGGAAGAGAAAAGGGGGGCAAGA
GGAGCGTGTGTGTGTGCCTGTGTGTATGTGTGTGTGTGTTGTGGGAGGGGTGGGGACAGCGGGGAGGGG
GAGGAGTCGCATGCGCACAGACGACCCGAGCCTGCTCCGCGGCTGTCCAATCCGCTGAGAGCTGCGAGA
AATCGAGTGAGAGAAAGCCCTGCAGCCCCTCCGACCCCATGTCTCTTTGGCACCAGGCACCCGCCGGGC
CGTGGGGGGCTCGTAGCCGAACGCCGACCTCCGCTCGTATTGGGCTGGGAGTTCAGAGCCGCGCGCAGA
ACCCGGGTTGGCCGCAACGTCTGTGTTCTCAGCGGTGGCCGGGAACCTGGGATCAGGGTCACCTGAGCT
GACGGGGTGGGGGCGGGCCGAGTGGGGTTGGAAGCCTGGAACT TAGTGGTAAGCAGGAGGCGTAGGAGG
TGGCAGCCAGGTAAGAGGCACTCTTACCTACCCAACGCTGGCTTGGGCCGCAACTTTATTTGGGAGTTT
CTTTTTCCGGTGAGACAGAGACCCGGCAGAAGAAGCGGGAGGGGCTGGAGGCTGGTCCTTAGGTAGGCA
CTGCCCGGCGACTGGAGCGCGGACCTGGCCATTTGGGTGGGGTTGAGTGGGGGCGCGATTGTGAGTAGC
AGCCGCGGGACGCTGCGAAGGGGCGGCGGCAACAGAGCACGGGCGGGGGCAGAAAAGAGGCGGCGGAGG
GCGCGGTGGGGGAGCGCGAGGCGAGTGCTGAGAGAGCAGAAAGGACTCAAGCCTGAGGGGAGTAGAGAG
GAAGAAGGGGCAACGCGAGAAACCGAACAGGAGCCGGCGTTTCCTGGCAAGGGAGGGCGGAGGCGCGLG
GGAGAGAGGGAGAGAGGGAGGGCGGGGGGCGCGGEGETAGGCGCGGGGAGAGGGGAGTATAACTCGCCG
GCCGCGAGGAGCGGGGGCAGTTTCGGGTGCCGAGGTCTGCAGCTAGCGGCAAGCGGAGTCAGGCATCCG
TTCAGACTGACAGCAGAGGCGGCGAAGGAGCGCGTAGCCGAGATCAGGCGTACAGAGTCCGGAGGCGGE
GGCGGGTGAGCTCAACTTCGCACAGCCCTTCCCAGCTCCAGCCCCGGCTGGCCCGGCACTTCTCGGAGG
GTCCCGGCAGCCGGGACCAGTGAGTGCCTCTACGGACCAGCGCCCCGGCGGGCGGGAAGATGATGATGA
TGTCCCTGAACAGCAAGCAGGCGTTTAGCATGCCGCACGGCGGCAGCCTGCACGTGGAGCCCAAGTACT
CGGCACTGCACAGCACCTCGCCGGGCTCCTCGGCTCCCATCGCGCCCTCGGCCAGCTCCCCCAGCAGCT
CGAGCAACGCTGGTGGTGGCGGCGGCGELGGEGGEGGEEGCEGCEECEECEEAGGCCGAAGCAGCAGCT
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CCAGCAGCAGTGGCAGCAGCGGCGGCGGGGGCTCGGAGGCTATGCGGAGAGCCTGTCTTCCAACCCCAC
CGGTGCGTATTTCTGCATAATCACCGCTTAAAGGCACATTTTGACAGCCCCCTTTATCTGCTTGATGTT
TTTTTCATGTCTGCACAGCAAATCACCCCACACCTCCAACCAATTTTCCCCTCTCTCTCTCTTAAGTAT
TCAGCAGGTCTTGCCTTTCATATTAATTTTTATGACCTGGGATGTTGCCTGTGCGCGTGTTGTGTTGTG
TTTCGTTGTGTCTACAGGCTCACTTTCCTCCTCCTCCTGCACTCTCGGCTTCTTTCTGTGGCTTCCCTC
TTTTTCTCTTCACCTCTGTTTTCAGGATTATTATTATTATTATTTTAACGATCTGGGAATGTTGTAGGC
GCGGCGACGGTGTCGAGCCCTGGGCCGGGGCTTCCGGAGAGAGGGCGTACAATTCCCTGCTGAGCGTAA
TGTGTGCCTTCTACTTACAATTGCAGAGCAATATATTCGGCGGGCTGGATGAGAGTCTGCTGGCCCGCG
CCGAGGCTCTGGCAGCCGTGGACATCGTCTCCCAGAGCAAGAGCCACCACCACCATCCACCCCACCACA
GCCCCTTCAAACCGGACGCCACCTACCACACTATGAATACCATCCCGTGCACGTCGGCCGCCTCTTCTT
CATCGGTGCCCATCTCGCACCCTTCCGCGTTGGCGGGCACGCACCACCACCACCACCATCACCACCACC
ACCACCACCAACCGCACCAGGCGCTGGAGGGCGAGCTGCTGGAGCACCTGAGTCCCGGGCTGGCCCTGG
GCGCTATGGCGGGCCCCGACGGCGCTGTGGTGTCCACGCCGGCTCACGCGCCGCACATGGCCACCATGA
ACCCCATGCACCAAGCAGCGCTCAGCATGGCCCACGCGCACGGGCTGCCGTCGCACATGGGCTGCATGA
GCGACGTGGACGCCGACCCGCGGGACCTGGAGGCATTCGCCGAGCGCTTCAAGCAGCGACGCATCAAGC
TGGGGGTGACCCAGGCAGATGTGGGCTCCGCGCTGGCCAACCTCAAGATCCCCGGCGTGGGCTCGCTTA
GCCAGAGCACCATCTGCAGGTTCGAGTCCCTCACACTGTCCCACAATAATATGATCGCGCTCAAACCCA
TCCTGCAGGCATGGCTCGAGGAGGCCGAGAAGTCCCACCGCGAGAAGCTCACCAAGCCTGAACTCTTCA
ATGGCGCGGAGAAGAAGCGCAAGCGCACGTCCATCGCTGCGCCAGAGAAGCGCTCGCTCGAAGCCTACT
TTGCCATTCAGCCTCGGCCCTCCTCTGAAAAGATCGCCGCCATCGCGGAGAAGCTGGACCTGAAGAAAA
ACGTGGTGCGCGTCTGGTTCTGCAACCAGAGGCAGAAACAGAAAAGAATGAAATATTCCGCCGGCATTT
AGAAGACTCTTGGCCTCTCCAGAGACGCCCCTTTCCTCGTCCGCTCTTTTCTCTCCTCTCTTCTGCCTC
TTTTCACTTTTGGCGACTAGAAACAATTCCAGTAAATGTGAATCTCGACAAATCGAGGACTGAAGAGGG
AGCGAACGAGCGAACAACTGAGCCCAAGCCGGTGAGAATGTGAAACAGTTTCTCAAAGGAAAGAATAAC
AAAAGATGGTATTTGTCTGTTGTAGCAAAGTTGTCCCTTTGAACCCCACCTCGGCTTCTTCAGAGGAAG
TGTGGAGATGGCTGTTTGCAGGAAGGCAGACGAGACAGTGTTTAAAAAGTCCACAAGAATGATCAAGTA
AGATTTGTTTTTATTCTTACAGACATCACCCGTGTTCAAGTTTAAAAGTACACTTTGCAACTATTTTTC
AGAAATAGAAATTGATTCAGGACTAAAACTTTAAACTAGAGTTGATGCTTAATGTGATAGAGACATCTC
TAAAGTATTTTGAATTTTAAAAAAAGATGGCAGATTTTCTGCATTTACACTGTATATTATATATATATT
TTTATTGTGGTTCTTACCCCCTTTTCCTTCTCTGAAGTGTTAATGCTTAAGAAAAGAGTTGCGCCTGCT
GTGTTCACTGATCTTGAAAGCTATTATTAGATTATTGCAGAACAACCCTCTGTAAATTATTAATTTATC
TCTCTAGCAACTTAATTTTGTGCACATTCTAATTAATTAAACTTCTTCCGTCTAAAAAAAGTGGGGGAA
ATGTATAGCTAGTAACGTTCAAAAAATTTTGTTTGATGAGTTTACCGAATTTTTACAGCTTTCCTCCTA
TACTGTGTTCCTTTTGACCCATTTGTATATTCTCACTTGAATGAAGATTGTTTTTTTCTTTGTTTTTAC
TGGTAGTGTTCTGATTTGTGAGTCGACACTCAGTAATGGATGTCTTAATCGTGTAGACCTGATTCACTG
TCTGAAGTATTGTTTACTTCGTTACATATTTAATGGGGATTCCCACATTGTCCCCATGACACATGAGCG
CTCTCACTTACCCTTACACACACACACACACACACACACACCTCTAACAGAAGGGAAGAAGCAGTTGGA
AGCATGACCGATGCACCATTTTCTAGTTTTAGGTGCATTTGCCACTTGGTGTTTGCCCTTCAGATTTTA
GATTTCACCAAGGTATTTCAGTCTTCCAGTTT

Subregion of PKNOX2 (genomic sequence) SEO ID NO: 96

TTCATCATTTCTGGGGAGTTCTCTTGGGGTCCACAGAAAATCTCACCTCATCTCGGTCCCCTCAGCACC
GGTGATATCTTGGAACTCGGCCCCGGTTGTTCGCTAAGGAGGACTTGGCTTGGGGGCGGGAGGGTGCTC
CAGAGTTCCTGGGGGTCCACCGCACTCCCCATCCGAGGCTCCTCGCGAGCGGAGCCGCTTCTCCAGGCC
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GCCCGCCTCCCTGCCGCAGGAGCAGGCCCGCGCCCGCCGCCCGAGAGCCTCCGGTAGAGGGAGACACTC
CAGCGGCTCCTCCGACTTGGCAGCGGCCGGGCCGGGAGTGGGTGGGGGTGATGGGGGGTGGGGAGAAAA
GGGGGAGTGGGGAGAGGGGAGGTGTGTGAAGGGGGGGTCCGGGGGGCGGGTCCCTGTGCCGCTGACGTC
CCGAGCAGTGCTGGGAAGTATAGGCTGTGTTGTCACGCCGGTGTCAGTCTGATGAAGATTGGCATCAGG
TAAGCTGTCATTCATTTCCATGTCAGAGACGCTTTTGCAGGCGGCGGCGGCGGCGCGGCGGCGGCTGCT
GCTGCGGGCGGCTGCCTCAGAGCGCGTGTGTTTTATTCCAGTCCCCAAGCCAGAGTATTATTCATTGCG
ACAGGGCAAGGAGGAGAGAGGGAGAGAGGGAGGCAGCAGGGAGGAGAGAGAGGGAGGCAGCAGGGAGGA
GGGAGGCAGGGAGCAGCGAGGGACGGCGGGAGCGTGCAGAGAGAAGCTGGGGAAGCGCCGGGAGAGCGL
GGAGCGGAGCAGCGCGAGGGGCGGCGAGGCCGGGCACGGAGGCTGCGAGAGCCCCGCGGGCCGCCCGET
CCCCTGCCCGGCCAGCGCTCAGCCCCGCOGLCGCCGCCGCCGCCGCCTCGCCGCGCTTGGGCCCGTGGE
CGGCCGCGCATTGTCCTCGGGTGCAAGGAGCCGGGCTGCGGACTCGAATCGCCGCGGGCCCAACCCCGT
AGCGGGCGGGCGGGGAGCTGTGCGCCAGGAGCGCCAGGGGACCCGAGAATAGGAACAGGCACGCCGGLC
CGAGCCCGGGTGCAGAAGGCTCCCGGCCGGGCGCTCCGCGGGGAGAGGCTGGGAACCGCGGGCAGGCTC
CAGGTTCTCTTTCTCCCGGCTTCGGGCGTCCTTGGGGCCGGCGCTTACTCCGCGCCACCAGCCTGGAGA
TGCTTTCCAGCGGCTGGAGGCGGGAGCGGTCCCAGGCTGGGGCCAGGTGACCGGAGGAGTCGAGGAGCC
GCGGCCGCGGCCTGGGGAGGCAGGGCGAATGAGGGTTTGCAGACGGATCAGTGGAGACAGGGGAACACC
GGCGGGGCCCGGGAAGCCAGGATCCGAGGGGCTACACGCACGGACCCTCACCCAGGGAGGAGCGAGAAT
GTGTAGGGTCACCGGCTTTCCATGATTGCTGGGGATCTTTGGTGAGGCGGGCGTAGGGGCCCGCGCGAG
GCTTGGGAATCGGGAGCCCTTCTGGCTCGAGAACTAGGGGATGAGTTCGTAAAAGAGGGAACTGAAAGC
GATCGAGAGCGGAGAGCTGAGGGGGATGGCGCAGGATCCCGAATCTGCCGCTCAAAGTTTGCATTTCTT
TCGGGTTAGGAGACGGGCTTTCCTGGCTCCCGATCCCCAGGAAGAAACGAGCGAAATGGGCCGTCCTTT
CCCGGGGCTCTTCACGGGGGAGCCGGGGGTTTCCGCGCGGTGGGGAGACTCGGGTTGGGAATTGAGGGG
TAGGGGCTTGTGGATCGGCCTGAATTAGGGCTGGGTTTTAGGACCAGTCTAGAGTTCGGTTTATAGGAT
CCAGACTGTTTACGGAATCGGGATCGAGGGGCCGATAAGTAGTTTACACGCCGGCCAGAGCAGAGGGCT
GGAGGTCGGAGTTGGGGGCTGGAGGAACGGGTGGCGTTTTTAGGATTCAGTAACAGGATCACAGCTTTT
TCTTGTGGTGGAAGCTATTGGAATTTGGGGAGGGTAGCACGAGGGGTCCTGCAGCTCCGCGTGTGAAAA
AGCGTTTAGGTAGGCGATGAAAGTAGTTGATCTGAGCCATGGCAGGCGAGCCCCGAATTTTTGCTGCTT
CCCCCTGAAAGTGTTTCTTTAGGAGGAGAGGACTTGGGCCACACAGGACCCGGTCCTAAGAGAGCGATT
CCGGGAAGCGGACAGATCGAAGAGACCTTCTGGGCGAAGCGGCAGGGCAGCCTCGCGGGGCTGGGAGTG
GATCTGAGGTCCCGACCCAGGCGGCTCGGAGTGCTCCAGGAGCCACCTGGGTCTGCGGGCGCAGCGCGG
CGGGGCGGGAGCGGTGGCCCGCAGGGGCCGLCGGECCTGCGATGAAGGCCGGGGGGCAGCGCTAGCAGCGA
GGTGCCACAGTGGGCCGAGGAGTCTGGGCTGTGGCCCAGGGTAGGACCGGCTCAAACTCCAGTGCCCTG
ATTGGAGCCGCTTCCTGTGCTTACCCGCGCCGGACTGAGAAGCCCACAAACCCGGCCTTTGGTGCGCCC
GGGGGAGGAGGAAGCTTGGAGTGCCCTACTGTCATCTCTCCTGTCCGGAGACTTCAGGATATTAGCTTT
TCGGGTTTCAAATGCTCTATAACCGGTGGCAGCCAAAAGCTTCGCATTTTAGGCAGTTTAGACGATCCT
CCCCGCCCCAAATCTGAGAATGATGGTGTTCAAACATAACACGGTGTATTACCCAAAGCCCCTGCCCTT
GCCCTCCTGCTCTCTCTGCCGTTCTGGCCTTCGGAGGCCCCAGGACCTTGGTGGAAGCGGGGAGGGAGG
GTCCCGTTTCTGGTCTCATAATCTCCCACTCGGGCTGCATCCCCATAGCTTGGGCCTAGCTGTGGGGTG
TGGGGTGGGAAGGGGTCCCGACCAGGGAGGTAGGTTATTCTCTGGGCATCTAGAGAAAGAGTGTGTGTG
GGGGGTGGGAGCGGGGGGGAGGAGGGCATTGAGGGGAGGAAGATTTGAGATTTCCTCCTCTTAATATTA
AACCCACCATCCCAGCCCCCTGCACCCCTGGCAGGGAGAGCCAGACAGCCCTTACAGGACACGGAAGAC
GCACGACCCACGACCCACGAGTGGCCTCGGCGGCCCGLGELEGCGECGACTGCCGCCGCGGAGCTCCAAG
GCTGTTGTTTTGTAGGCTTGGAATTCGTGAGAGCTCTCTCCCGCTGAGAGCCCGAGGGGGGAGGGAGCC
GTGACCCCACGGAGACTCCCTGGTCACCGCCTCCCCTTTGTGAGCGGGAAAGGCTTGAAAGCCAAGAGA
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AAGAGAGGCTGCTCAGAATAAGGGGCAGGGGGTTACCGGAGGGAGATGGGCCCGACCACCGCTCACAGT
AAAATGCCTCGTGCGAATTGCACTGAAGTATACCCAACTTGAGACTGGCTGTTTTATGATCCTCTCTGG

Subregion of ASCL4 (genomic sequence) SEQ ID NO: 97

CCTTCCATTAGACCTGGTCGCGGGAAACCACAAAGGACAGTCAAGTGATTTTCAAGGAGAAAGCCTCTG
GTCCACTTTCCCTCCGCCGCCAGATCTGCAGGTTCCTGGGAGGAGCTCTTCTCAAATCCTGAAGATTGC
TAGGCTCTTGGCGAACGACTCATCTCTTGAAGACCTAGAGTGGTGGATTACAGGCATTGAAAAGCTTTT
GGTGGCTTTGGAAGATGACTCTGGTGTGAGCTCACCTTTCCAGGCTGGGGGACCAGGCAGAGGAACCCC
CTTTGTTATCTTCTGAAAGAAGATCAGTGGGGAAGACGGGGTTTGAAGTGTGGATTAGGAGATCCTACG
TCTTTGCCTACCACCTCTGCCTAAATCATAAAAAGATCGAGGAGTGCAATGAACTTCAGGAATCATGCA
CCGTTTCCCTGAAGCCTGTCCAGGAACCTAACTTCTGGACCCAGAAACTTCTGCAAAGACAGACCCACT
GAGCCAGGCAGTCTGCACCAGCACCTCTGCTTCTAAGATTCTGTTTCGTCTTCTTCTATTGAGAGATTG
ACCTCTTGAGTGATTTGTGTGCTTTCCGGCAAATGATGGAGACGCGTAAACCGGCGGAACGGCTGGCCT
TGCCATACTCGCTGCGCACCGCGCCCCTGGGCGTTCCGGGGACCCTGCCCGGACTCCCGCGGAGGGACC
CCCTCAGGGTCGCCCTGCGTCTGGACGCCGCGTGCTGGGAGTGGGCGCGCAGCGGCTGCGCACGGGGAT
GGCAGTACTTGCCCGTGCCGCTGGACAGCGCCTTCGAGCCCGCCTTCCTCCGCAAGCGCAACGAGCGLG
AGCGGCAGCGGGTGCGCTGCGTGAACGAGGGCTATGCGCGCCTCCGAGACCACCTGCCCCGGGAGCTGG
CAGACAAGCGCCTCAGCAAAGTGGAGACGCTCCGCGCTGCCATCGACTACATCAAGCACCTGCAGGAGC
TGCTGGAGCGCCAGGCCTGGGGGCTCGAGGGCGCGGCCGGCGCCGTCCCCCAGCGCAGGGCGGAATGCA
ACAGCGACGGGGAGTCCAAGGCCTCTTCGGCGCCTTCGCCCAGCAGCGAGCCCGAGGAGGGGGGCAGCT
AGCGAGCGCCCGAACTGGCCAGGACCCCCGCGCCCGCCGCACAGCGCGCAGCCGGGCGCTCAACCTAAG
GTCCTCTTCGAAGGTGGTTTGCATTCTTAATCTGGCATCTTCTCCAGGCCTAAATCTTAAGAAAAAGAA
ATGGGTGCTGGGGTTTGGGGGATG

Subregion of KCNA6 (genomic sequence) SEQ ID NO: 98

TTGCAGCCCCGCCCTCCCAGGCTTGCAAAGGTAGACGGAGAATTATATTGGAATTTAAATCGGAAGCTC
TCAAGGCATCTCAAAAATACTTTCTCTATTTTTTTTTTCCTGTAGATATTGGAGAGGTTGGCAAACGGG
TCTTCCTGAAGACAGAAGAATGTATGATTTAATGTTTTCTTTAGATTTCTGTATGAGTGGATGCACAGT
GCTCCGTATTGTGTGGTGGGGCGGGGTGTGTCTTCTTATTGATGAAATACACTGCGCAGGTCAACTCGG
TAAATTGAAATGAGAAGAGCCGACTGCGGGGGTGGAGGGGGTGTGGTATTAGGGTGCCGGCGCTTGTGG
AGGGGGGCGCGAATGTGAACGTGTGAAAGCGAGAGGCGTGCCAGGAGAGCGCGGGAAAGCTTACTGGTG
AGGCAAGTGTGCGTCTATTTCCATGGCGCCCTGGCTCGCGGCAGCCCCTGGCTGGGCGAGGGGTGTGAT
GTGGGAGTGGGGTGGGAGGGGGCAGCAGGCGGGGCCTGCCACGTCACTTGGAGAGTGTGTGTTGGGAAG
GAAGGGCAGAGCGGAGAGCCGAGCCGCTGCAGCTGCGGCGGCGGCAGCGAAGCCTTGAGCCGTGGGGAG
GTGGGTCCCCGCGCTCGGGCGCOGGGGCAGCCCCGGGCCCTCTGCGAGGCCTGCGGCGCGGCTCCTAGG
GAGGAGGTGGCGGCTGTGGCGGCCGGAACCGCGACCT TGGCCGGACCCAGCCCCGCGGTGGACGCAGGG
CGGAGGCCGAGCCCCGCCAGGAGTCTTTGCCGAGCCGGAGGGAGGCGCATCTGGCGCTTCGGTACCAGC
GGCAGCCGGGGGTCCGGAGCGGCTGGAGGAGCGCAGTGGGAACTGGGAAGAGCTAGCCCGGCTGGAGGG
CGGACCTCTGCGTCCGGGAGCCGGGTCTCAGGCACCGCTGGGGGCGAAGCCACGCGTCTTTTCGGGCAG
CCAATTTCACACGCGCCTGTGTGCGGTTCCGGGCATCCCAGTAAGCTCTAGCACCCGGGCGCGGGTAAC
GGGAAGCGCAGAACCAAATCCCCAGCGCCCAGGTCACCTCCCCAGACCCAGCCTTGCAGGGACCAGGGL
TTTAGGGCTCACGGACCCAACGGCCAGGTCAGACCGCGAACCGGGAGGAGCGCGGGCCCCACCCTAAAG
AGGGCGCAGCCGGGAGCTGGGGAGCGGGTGCCGCGCTCCAGAGATTGTGTCGTGGGCGCCGTCCTAGTG

23/114



WO 2021/185061 PCT/CN2021/078445

GCGGGGAGCGCACCTCCGAGGGGGCATGAGATCGGAGAAATCCCTTACGCTGGCGGCGCCGGGGGAGGT
CCGTGGGCCGGAGGGAGAGCAACAGGATGCGGGAGACTTCCCGGAGGCCGGCGGGGGCGGGGGCTGLTG
TAGTAGCGAGCGGCTGGTGATCAATATCTCCGGGCTGCGCTTTGAGACACAATTGCGCACCCTGTCGCT
GTTTCCGGACACGCTGCTCGGAGACCCTGGCCGGCGAGTCCGCTTCTTCGACCCCCTGAGGAACGAGTA
CTTCTTCGACCGCAACCGGCCCAGCTTCGACGCCATCCTCTACTACTACCAGTCTGGGGGCCGCCTGCG
GAGGCCGGTCAACGTGCCCCTGGACATTTTCCTGGAGGAGATCCGCTTCTACCAGCTGGGGGACGAGGC
CCTGGCGGCCTTCCGGGAGGACGAGGGCTGCCTGCCCGAAGGTGGCGAGGACGAGAAGCCGCTGCCCTC
CCAGCCCTTCCAGCGCCAGGTGTGGCTGCTCTTTGAGTACCCAGAGAGCTCTGGGCCGGCCAGGGGCAT
CGCCATCGTCTCCGTGTTGGTCATTCTCATCTCCATAGTCATCTTTTGCCTGGAGACCTTACCCCAGTT
CCGTGTAGATGGTCGAGGTGGAAACAATGGTGGTGTGAGTCGAGTCTCCCCAGTTTCCAGGGGGAGTCA
GGAGGAAGAGGAGGATGAAGACGATTCCTACACATTTCATCATGGCATCACCCCTGGGGAAATGGGGAC
CGGGGGCTCCTCCTCACTCAGTACTCTTGGGGGCTCCTTCTTTACAGACCCCTTCTTTCTGGTGGAGAC
GCTGTGCATTGTCTGGTTCACTTTTGAGCTCCTGGTGCGCTTCTCCGCCTGCCCTAGCAAGCCGGCCTT
CTTCCGGAACATCATGAACATCATTGACTTGGTGGCTATCTTCCCCTACTTCATCACCCTGGGCACTGA
GCTGGTGCAGCAGCAGGAGCAGCAACCAGCCAGTGGAGGAGGCGGCCAGAATGGGCAGCAGGCCATGTC
CCTGGCCATCCTCCGAGTCATCCGCCTGGTCCGGGTGTTCCGCATCTTCAAGCTCTCCCGCCACTCCAA
GGGGCTGCAGATCCTGGGCAAGACCTTGCAGGCCTCCATGAGGGAGCTGGGGCTGCTCATCTTCTTCCT
CTTCATCGGGGTCATCCTCTTCTCCAGTGCCGTCTACTTCGCAGAGGCTGACGATGACGATTCGCTTTT
TCCCAGCATCCCGGATGCCTTCTGGTGGGCAGTGGTTACAATGACCACGGTAGGTTACGGGGACATGTA
CCCCATGACTGTGGGGGGAAAGATCGTGGGCTCGCTGTGTGCCATCGCTGGGGTCCTCACCATTGCCCT
GCCTGTGCCCGTCATCGTCTCCAACTTCAACTACTTCTACCACCGGGAGACGGAGCAGGAGGAGCAAGG
CCAGTATACCCACGTCACTTGTGGGCAGCCTGCGCCGGACCTGAGGGCAACTGACAACGGACTTGGCAA
GCCTGACTTCCCCGAGGCTAACCGGGAACGGAGACCCAGCTACCTTCCTACACCACATCGGGCCTATGC
AGAGAAAAGAATGCTCACGGAGGTCTGACCCATGCAGGCAGGGCCTGCAGGAGGGGAGCACTGAGCTAA
CAGTCTCTTAGGCTTCCTTCTCATTTCCACTACTCACTCTAGCTTCAGTTGACTTCTTGACTCTCTCCC
C

Subregion of SOX1 (genomic sequence) SEQ ID NO: 99

GAGGCAGCCCTGGGAGGCACTGGTCTGAAGGGCTAGACCCTTGGTAAGAACCTCTGGAAGAACGCCTGT
CTTCCGGAACCAGACAGGGAGGCGTGCAACGGGGTGGGGTGGGGGGTACTCCCAGCTGCAGGCACCTCT
ACTCCTAACTATCTGCAAGAGGACACACACACACACACACCCTGGGTGTCAGAGAAGTCCTCCCTTCCC
TGTACCTCCTCCTTCCCAAGCCCCTGAAATCCAGAAGTGCCTGTTTCCAGGCGCCAGCCCTGCTGAGTG
GATGTGGGGATGGAGGTCACTGGAGGCCCAGGGCTGGTTTGTTGTTTTTGTTTCCTGTTAGGAGTACTG
TGAAGGCTTTGCAGGGCTAGTTTTGGGAAATCTTAGGTTTGGCTTCATCTGACTCCTCTACTGGAGCGA
GGCGTGCAGCCAAGCCTGCTTAGACCTCCCCAGGCCACGGGCCCGCGGCAGCCCAGCTCAGCACCTGCA
GGCGGGGGGACCGCGCGCTTGGCTCGAAGACCCCGCCCTGGGCAGGGGACAGAAAATATGAAATCAGAT
GGGGAGTTATGAATAACTGTCCTCCCCTCCCCTCTGCCGTGTTTCCTGAATCCGTACGCTATGCAGGAG
GGGGGCGGGGECGEGEGCECEEGEAGCAGGAGGGGGCCGTTTGCCATTAATCTGGGAACAAGCGGCTAA
CCTCGGTGACTGGTATTTTCGCTTTTCTTTTCTCACTTTTCTCAGTGTGGGGAAAGCAGTCAAGCCCGC
GCGGAGCGATTGTGAGGGGCTCTGCTGGAATTTGGCAGCGCGGAGGCTTGGAGAGAAGCCCCATGCTGG
CTCCCATTCAGCCGGCCCGTTTTCCTCGAGCTTTGGAAGTTTCACTCAGCCGTGCACTCAATGGCTTCA
CAAAGCTGATTACAAGCTTCAGCGCATTCCTGAAGGAGCCAAAAGCGACGCAGGTGCAAACGAGCCGAG
GGAGCCCCTTATCCCGGTGACAGAATGGGACAAGCTGGGAAAGGCTTAGACCACACAAGTCCAAGGCTC
ACCAGGCCGCAGAAAGCCTGCCTTGGGAACCGGGGGTCATTATCCGCCCTATTCAGCGGGGCCCGGGGA
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CCCTGGGGGCCGAGCGAGGCCAGCCCGGGEGGGAGCACCGCCGCCAGCGCGCGCCGGCGACAGGGGGGA
ACCCCGCTGGGCGCTGCGGCCAGGCCGGGGCTCAGGGCGCTGGGCTGTGCGTTTGCACAAATCTGTGTT
CCGGCGGGCCGGTGTCAACCCTAGTGGGGACACGGGAGAAAGAGCACGCCAGTAGGCCACGCGGCGCGT
GGGCAGTGCGCAACTTCTGTCGGCGTCCAGGCTGTACGGCCACGTTTCAGCCGGTGCCCCCAGGCCATG
GACACCCAGCTCCAGGGTCGCTCTGCGCCCTTTCTCCCCAGCCCACCTTTCCCATTGGTCCCCTCTCCT
GTCCGAGTGGCAGCGCGGCCCCGCAGGGAGCGACCCCGGGAGGGACAGTGACCGCACGCGTGGAGTGGG
GACGGCGGGGCACAGGACGGTAGTCTAAGAGTGTTCGCATGGCCGAGGACGCTTTCGCTGCGAGTTTGG
GGTCGAGGGGCAGTTCCCTCCCGGAGTCATTAACTTCGTCTCCTCGTGCTCAGGGACCAGCAACTTGGT
GCTGCGGGCGCCAGAAAGAAAAGGGTAGCGCCTCGCGGAGCGCGCGGGGGAAGAGGGACTGCGGCAGCG
GGACGCGAGGGCGGGAGGGGCGCAGCAGCGGGGAGCCGGAGCGCAGCGGAGGGGAGCGCTGGGGGGCGG
GGAGCGCTCGGGCAGCCACCCTGTCCCCGTCTGGAGCCCCGCGCTGCGTCTAGGAGGGCGCAACACGCA
GTCCCCGCGGGGGCCAGAGCTCGGAGCCCCCTAGTGCATGCCCCCTCTCCTCGCGCCCTGCCGAGGCCT
CGGCCCTGCCTGCCGTGCCCTGGGCCTGGTTGTGCCCGLGGGTCCCCGCGGGCAGGGCGCGGGGCAGGL
AGGGCGCGCGCGCCGACGCTCTTTTGTCTGATAACTAATTTGAGTTAATGCGATCTTTATGTAAAGCTA
ACAGCGGATAATTGTCTATTTTCTCGCCAACAGTCTCCATCACAATCACTTATCTGGAAACCTGCGGTT
GGATTAATCGTTATATTCCCGAGATGAGCGTCGCTGCAATCCGCAGCGAACGCGGGTAGGGACCTGGAG
ACGCCTCCCGGGCGLTGGCGGGECCGGTGTGGGCCAGCTCCGCTACCGCCTGAGACGCGGTGTGCCCAG
GTGTTGGTGCCCGCGGGAGAGGGCTGTGGGGCGCCTTCCCCAGGATTTGCTTGACTTGCTTTTCGCTCG
AGTGGGTGGTGCGCGGGTGCGGGAGGCGGAGGGAGGAGGAGGGGTGAGGGGAGGAGGGCCTGTGGGGLT
GCGGACCCGGAGCAGCCTGGGTGGAGCGCGGCCTCGGGAGGCCCTGGGTGCATCGCGGCGGGGCCTGGG
GGGGCCCAGGCGCCGGAGGAGCCGTCGGTGCCGGAATGCAGCGTGTTTCACT TGGGAGAAACGTTGCCC
TCGGTCCCTTGCCTCCCTCCTGTTGTCTCGGTTTTTCTGGCTTCGTCCTTCGTCCCACCCACCCGTTCC
CACCTCAGGTCCCTCCCCCAGGATCCCCTCCTTAAGGATCCAGGTCTCTGAAAATTATTGGCAACAGTT
ACACGCCCCACGATTGAAATCCACAAGAGAAGAGTCCCAGTTCTGCAGGCCGCTCCAGGGCTAGGGGTA
GAGATGGTGGCAGGTGGTGCGTCAACTCTCTAGGGAAGAGGAACTTGCATTACAAAGACTTGTCTTTCT
GAGCTGAAGTCAAAACGGGGGCGTCAAGCGCGCTCCGTTTGGCGGCGGTGGAGGGGCCGCGCGCCCGEG
CTGTCCCAGCCGGAGCTGCCCTGGCTGGTGATTGGAGGTTTAACGTCCGGAATTCAGGCGCTTCTGCAG
CTCAGATTTGCCGGCCAAGGGGCCTCAGTTGCAACTTTTCAAAATGGTGTTTCTGGAAAATAACAAATT
CAGACTCAACTGGTGACAGCTTTTGGCTATAGAGAATGAAACTGCTTCCCTTTGGCGGTGGAACTCTTA
AACTTCGAAGAGTGAAAGAATACAATGAAATAAAATGCCATAAGATCACTGGATTTTTCAGAAAAAGGA
AGACCCCAAATTACTCCCAAAATGAGGCTTTGTAAATTCTTGTTAAAAATCTTTAAATCTCGAATTTCC
CCCTACAACATCTGATGAGTGCTTTAAGAGCAAACGAGCAAATCCCACCTCGAGAATCAACAAACCCAA
GCTCTGGCCAAGGCTCTCCCCGCGTTTTCTTCTCGTGACCTGGGGAATGTCCCGCCCCATCGCTCACCT
GGCTCTTGTCATCTCGCTCATCTTGAAGTGACCCGTGGACAATGCTGCTCCCTGCCGCAGCTCCGCCGG
TCACTCAGGCAGAACGGGGTATGCAAATGGCCTGGAGAGGCCGAGGCCGAACACTGCGCCCATTGTCCC
GGGCGCTCAAAGCGCCGAGCAGCTGCGCAGACTTTCTGGGCTCGGACCCTCGGCCGCCACGCTAATGTC
ATCATTGCAAAACATCAGATTTTGAGAACTATGCAGTCTGAATTCATTAGCAGCCTTCTCGGCGAAGGT
TCTTTTCCCCGTGACAAGTTTCAAAGTCCAGACCCCCTCCAACGTTGGTAGGGGTAGGAAGAGGAGGAG
GGGCCCAGGGAGGGGGGTCTTTCGCAAGTGGGGCCTCGGGGGATCCCTGCTCTCCTTCTGGTGCATTCC
GCAACTTTAAAAGCCTTCCTTGGGGTTCTGAGCGCGGATGTCTGACTTGAATGACCTGAGATTTGGACA
TATTCCCGTTTTCTCCCAAGAGTTGCTTTAATGTTGCGAGTTTAAATTCACTGAAAGAGGCCCAGATAC
CAAGTCGAGTGAATTTCATAGACATCATCTTCTGTTTTAATGATCGCGGCAGTGATCGTTTCTGAAGTC
ATACCCTTTAGGGTGAACTCACAACAATGCATGTCAGAGAGGCTGCGCGCCCTAAAGCAAAACAGTTAA
AACATCAGGCCACGCTCCTCAAACTGCAGGATTGCAAGCAGCTCACAAACTTCCAGTCCCCACCCCAAG
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GTGAGGAGAGTCTCAGTGACTTGAGGACCTGCTTGCACTCCCGCTTTCCACGCCCGGTCCCCTACCCGL
ACCTGCCCAAGTGGTCTCGTTCCTCTAGAATCTGAATGGTGGGGAGGGGTGCTCCTGATGCCCCGGGTG
CAGGGCGGGCACCAGCGAGCGAGACCCAAGGGCGCTAGAACCCAGGAGCGCAAACCACCGTTAGGGCCT
GAGGGACGCAGAGGCGGGTGGAGTAGTGTTTCTCAGATTCGTGGGAGGCCGCAGGCGCCAGCAGAGGCA
ATTTTCCTCCCCTGAGCAATGCTAGTTCTCCTCAGGCCCAGGATCTCCACTAACGTGTCCTTCCACCTC
CTCACAGGACTCCAAGCTGCTGTCCCCTCTCTGCCGCATCTGAGGCTGGGAAAACTTCCTAGGAGAAGG
CAAGAGAAAGCCACCAGACCAGAGCCGAGGACTAAACTTTAAGGTCGAAGACGGCAGAGGGGCAGGTTC
TCCCCTGCACACCCCAAGGCCTCTCCTGCACCCGCGAGGCCTTCCTTGAGCGCCCAGGCCCCCGAAATG
CCTGCCCTCCTTCTGACAAAAGGAGGGGGTAGGATGTGAAGGGGTAGTGCAACCAACAATGTTTTTGTA
AACACAACAACAGGGAAATACATGGAGGAAATCTATTTATTGGGTGTGTCATTTTTGGTGGGGGGCGGG
ATTGAAAGTGGCGCCATCTAGACCCAGGAAAAAGCTACGGGGTGGGCGGGGTAAGCGGGGGACTCTTGG

Subregion of HS3ST2 (genomic sequence) SEQ ID NO: 100

ACTCACCTTGTGAACACTCGGACATGGTGAATTGGCATTGGCATTGCTGTTGAAGGACAACTCAGCCGT
GTTCTTAGCCATGGCCATTTAGGCCTGTTCTGATGCAGGGTTCTGATCCAAGGTACCAGTGTGGTCCCT
CAGGGAAGTACTGGGGATCGTCACTTATGCCTGTTCTGGACATGGTCACCGAGAACTGTCCTGTAGGCA
TTCACTTAGGAATCATTCGAAGTGGAATTGCTCCTGGATACGTTCTCCTTGTACTCTGTTTCCTCCTCC
TAGTGTCTCTGTGTGAAGAAGCCCTCCTCACTCAGCCCTCGGCGACCCTCTGGTACCCTGGACAGCTCC
CCGGGGAGCAGTCTACCGCTAGGCGGCGGCTGCTAAGAGAGGAACCCTCCTGACGCGGAGTCTGCCGCT
CCGGGGCTCGCTCTCCGGCAGGCCCGGGGAGAGGTGGGGTGACAATGGGTTGGGGTGCGCGCGTGCCTC
ATAGGTGCGAGACAGAGCGAGCCGCCGGGGTGTGAGTCAGCGCGCTGGGGGCTAAGAAGCTGGGTGAAT
AGTCACGGAATCTCACTCACGCTCGGCTCCTCCACCCATCCCGTCTACAGCGCGTGTCCCAGTCCAGGG
CGTGCGTGCGCTCGGTGTCCGATTCCGGGCTGTGTGTGTCCATTTGGCGAGATGTCGAGAGCGGGGGGA
GTGTCCTTGTCGGTGTATCTGGGCCCAGGTTAGGGGACTTCTCCTCCCCACCCCCGCGTGGGTGTGGGG
GTGTGTCCGGGCTAGGGCGCGTGTGCTTCTGTGCCTGTGCGTGCGTGTGCGGGTCAGGGTGGTGGGACC
GCGCATCAGGGCAGGGTGCCTGCGTCTGCGTCTGGGTCTGTCTGGTCTGCATGTCGGCGCGATCTCGAC
CTGGATTCGTGTCCCTGGATGTCGAGAGGCCAGCGTGGTGGGGGTGTCCAGCCTCCCGGAGGAGTACTA
TGCCTTGACACCTTCGTTTCACCGCCCCAAAGCTGGCCTGGGGCTCCGTAGGGAGTGGCCTGCATGGGG
AGGGCCCGCGTGCTGTGTTTCTGGGAGGGGTAAGAGAGTGGGGGCGCAGGGGGCGGGCCAGGTCCCTGG
GCGCGGCGCGGGCTCGGGGGACCCGCGCGGCTGACGTCAGGCCACTCCTTAAATAGAGCCGGCAGCGCG
CTCCGCTCGGCATTTCCCGAAGAGCCAGATCGCGGCCGGCGCCAGCGCCACCGTCCGGTCCACCCGCCA
GCCCGCACAGCCGCGCCGCCGCCGAGCGTTTCGTGAGCGGCGCTCCGAGGATCAGGAATGGGGCTTCGG
GCGCTGGGCGCGCTCCGAACCCGGCGCACGTAAGAGCCTGGGAGCGCCCGAGCCGCCCGGCTGCCCGGA
GCCCCATCGCCTAGGACCGGGAGATGCTGGAAATGCAACCGCCTGTTCCCCGAGGAGCCGCTGCCCCCG
GGACCCCCTGGCACTGTGCGCACCCTGGTCAGCAGCCCCCGGAGAAGACGGCGCCCCCAACGCCCGACC
CGOGTGGCCGTGGCAGCGCCACGCGAGCCCTCTAGGCGACCGCAGGGCCACAGCAGCTCAGCCGCCGGT
GCCCCCTCGGAAACCATGACCCCCGGCGCGGGCCCATGGAGCCATGGCCTATAGGGTCCTGGGCCGLGE
GGGGCCACCTCAGCCGCGGAGGGCGCGCAGGCTGCTCTTCGCCTTCACGCTCTCGCTCTCCTGCACTTA
CCTGTGTTACAGCTTCCTGTGCTGCTGCGACGACCTGGGTCGGAGCCGCCTCCTCGGCGCGCCTCGLTG
CCTCCGCGGCCCCAGCGCGGGCGGCCAGAAACTTCTCCAGAAGTCCCGCCCCTGTGATCCCTCCGGGCC
GACGCCCAGCGAGCCCAGCGCTCCCAGCGCGCCCGCCGCCGCCGTGCCCGCCCCTCGCCTCTCCGGTTC
CAACCACTCCGGCTCACCCAAGCTGGGTACCAAGCGGTTGCCCCAAGCCCTCATTGTGGGCGTGAAGAA
GGGGGGCACCCGGGCCGTGCTGGAGTTTATCCGAGTACACCCGGACGTGCGGGCCTTGGGCACGGAACC
CCACTTCTTTGACAGGAACTACGGCCGCGGGCTGGATTGGTACAGGTAAGGACCAGGAGCTCCGCTCCG
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TGCGCCGGGTCTCTGATCGCTTCCATTGGGAGAGCCATCCGTCTCTTGTGTTTTCTCTTTCTTTTAACC
CAACTCATTGTATGGGTTCAGGCTGACACACAGGGCCATGGGGGGCTATAGCAGAATTTACCCAGAACT
TCCCAGTGATAATCTAGACGGGCAGTTTCTGGAACTGCAAAGGGCGTTCCCTCGTCACTGGAGTCGTTG

Subregion of FGF12 (genomic sequence) SEQ ID NO: 101

GTTCCCTTCCACGGGGGTCCCGAGGTGCTTTGAGGAGGGAGAAAGAGGGCGTCCCCTCTGGGGAGCCCA
CTCTCCGGGCTTCTACTGACCTGGTCTCCGCCTCACCGGCCTCTTGCGGCCGCTGCAGAAGCGCACTTT
GCTGAACACCCCGAGGACGTGCCTCTCGCACAGGGAGCGCCCGTCTTTGCTGGGGCTGGAGCGGCGCTT
GGAGGCCGACACTCGGTCGCTGTTGGACTCCCTCGCCTGCCGCTTCTGCCGGATCAAGGAGCTGGCTAT
CGCCGCAGCCATAGCTGCTCAGCGAGGGCCTCAGGCCCCAGCCTCTACTGCGCCCTCCGGCTTGCGCTC
CGCCGGGGCGAGGGCAGGACCTGGGCGGCCAGGGAAAGGGCAGTCGCGGGGAGGCAGTGCTAAAATTTG
AGGAGGCTGCAGTATCGAAAACCCGGCGCTCACAAGGTTAGTCAAAGTCTGGGCAGTGGCGACAAAATG
TGTGAAAATCCAGATGTAAACTTCCCCAACCTCTGGCGGCCGGGGGGCGGGGCGGGGCGGTCCCAGGCC
CTCTTGCGAAGTAGACGTTTGCACCCCAAACTTGCACCCCAAGGCGATCGGCGTCCAAGGGGCAGTGGG
GAGTTTAGTCACACTGCGTTCGGGGTACCAAGTGGAAGGGGAAGAACGATGCCCAAAATAACAAGACGT
GCCTCTGTTGGAGAGGCGCAAGCGTTGTAAGGTGTCCAAAGTATACCTACACATACATACATAGAAAAC
CCGTTTACAAAGCAGAGTCTGGACCCAGGCGGGTAGCGCGCCCCCGGTAGAAAATACTAAAAAGTGAAT
AAAACGTTCCTTTAGAAAACAAGCCACCAACCGCACGAGAGAAGGAGAGGAAGGCAGCAATTTAACTCC
CTGCGGCCCGCGGTTCTGAAGATTAGGAGGTCCGTCCCAGCAGGGTGAGGTCTACAGAATGCATCGCGC
CGGCTGCGGCTTTCCAGGGGCCGGCCACCCGAGTTCTGGAATTCCGAGAGGCGCGAAGTGGGAGCGGTT
ACCCGGAGTCTGGGTAGGGGCGCGGGGCGGGGGCAGCTGTTTCCAGCTGCGGTGAGAGCAACTCCCGGC
CAGCAGCACTGCAAAGAGAGCGGGAGGCGAGGGAGGGGGGAGGGCGCGAGGGAGGGAGGGAGATCCTCG
AGGGCCAAGCACCCCTCGGGGAGAAACCAGCGAGAGGCGATCTGCGGGGTCCCAAGAGTGGGCGCTCTT
TCTCTTTCCGCTTGCTTTCCGGCACGAGACGGGCACAGTTGGTGATTATTTAGGGAATCCTAAATCTGG
AATGACTCAGTAGTTTAAATAAGCCCCCTCAAAAGGCAGCGATGCCGAAGGTGTCCTCTCCAGCTCGGC
GCCCACACGCCTTTAACTGGAGCTCCCCGCCATGGTCCACCCGGGGCCGCCGCACCGAGCTGGTCTCCG
CACAGGCTCAGAGGGAGCGAGGGAAGGGAGGGAAGGAAGGGGCGCCCTGGCGGGCTCGGGATCAGGTCA
TCGCCGCGCTGCTGCCCGTGCCCCCTAGGCTCGCGCGCCCCGGCAGTCAGCAGCTCACAGGCAGCAGAT
CAGATGGGGATTACCCGCCGGACGCAAGGCCGATCACTCAGTCCCGCGCCGCCCATCCCGGCCGAGGAA
GGAAGTGACCCGCGCGCTGCGAATACCCGCGCGTCCGCTCGGGTGGGGCGGGGGCTGGCTGCAGGCGAT
GTTGGCTCGCGGCGGCTGAGGCTCCTGGCCGGAGCTGCCCACCATGGTCTGGCGCCAGGGGCGCAGGLG
GGGCCCCTAGGCCTCCTGGGGCTACCTCGCGAGGCAGCCGAGGGCGCAACCCGGGCGCTTGGGGCCGGA
GGCGGAATCAGGGGCCGGGGCCAGGAGGCAGGTGCAGGCGGCTGCCAACTCGCCCAACTTGCTGCGCGG
GTGGCCGCTCAGAGCCGCGGGCTTGCGGGGCGCCCCCCGCCGLCGLGCCGCCGCCTCCCCAGGCCCGGG
AGGGGGCGCTCAGGGTGGAGTCCCATTCATGGGCTGAGGCTCTGGGCGCGCGGAGCCGCCGCCGCCCCT
CCGGCTGGCTCAGCTGGAGTGCTAGCTCCGCAGGAAACTCGGGGCCCGGGCGAGAGCCACCGAGATGGE
AGGTGGGACGCAGAGCCCGCGGCAGCCAGAGTTCCTCCCGCACGGCCCGCCGACCCACGGAAGAGCGAA
AGAGCGCCCAGGTGGGGCCGAGCTGGGGGCCGGECCCCTGGAGCGCTGGGAAGCACAGCGCGCTCTAGT
CAGGTTCCCTTTCCTGGAGCCCTCCGCTTCCAGACTCCCTTCTTTCCTCCCTCCCTCCCGCCACCCCTC
TCCCTCCTCTCTGTGTCTTCTGTCTCTCCCCTTTTCTCCTCTCTACGCAATCCTACGTGATTGAGGTTT
GGATGAGAAATTCTCAGAGGCAGAGCGAGGGAACTGCAGCTTGGGTCTGCTCCGTCCGGTCCCTCCCAC
AAGAGAAACACAACCACAGTGGGAGTTAAAGGACCCTAGGTGCGCAAAGAAGAGGTGGGATGGGGGAGC
TGAGAAAATGCAGTCCACACTCTCTCCAATAAGCTTGAGCACGTAGAATTCTCTGTTTAGTTAGGAAGA
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AAGTGAACACTGGAGAAAGTAAAAATGACCTCTTGGACCTTATCGTGGGCCCCACCTATGGCTCATTTT
GGAA

Subregion of KCTDS8 (genomic sequence) SEQ ID NO: 102

AATAATGTTCCTGCTGCCATCCCAGCTGGCTTTTCGTTTGTCCAAATCGCTCTCTAGTCGTTGTCTTTT
CACTTCATAAACGCCACTGAGAATTGTGCCCACCACAGCCCCACCCCACTCCCAATCCCACTCCCAATC
CCCAGGTTCAGATTATGGTATTTGGTATAGTTCTTGAACTCCACATAGCCCGCTCCGGAAGCGCACTGC
AAAACGCACCCCAGATGCTTTCCCAAATCTATTCCTTCATTCTCTCATTTCAGAAAATCGCTCTATTTA
TTCACCCTGAGAAAGTGGACTCAACCCCCGCTTTCGCGCTGGAGAAGGAAACACAATCATTCTCTCTTT
CTCTTCCCCTCCCTCCCCAACACCTTCCCTCCCTCCTCCCTTGCCCCTCCTAATCTCCAACCCTAAGAG
CAGCACTCAGACATGCAAACTTTCTAATTCCTTCCACCCTCCCCTGTCCCAAACACTGGGCAATTAGAC
TGGAGATAACAGACGCAGGGAAATCTGGGTTTCCATCTGTCAAGGAGTCCCCTTTCCCCACACCCGCTC
TCATGCCCCCGCCCCCTCGAGGGGCTCTGGGGGCACCTTTATCGCTTCTCCCCTGCCCTCTAGAAAACC
ACCCGTAACTGGAGGCTCCCGCGCGGCAGCTGCACCAACAGCAGGTGATCCAGGTGGTGCGAGGCGATG
CCTTGTTATGGCATCCTGCCCTCTGCAGGGACACCACTGAGGGCCACATGAAATGACCCCCAGCAGTCC
TGCAAAAGCAAAGGGGTGGAGGAGGGTCTATGCACCCTGCCCTGTGCCCCAGTCTCTCCCACCCTGTCC
TCCGCAACCGAGGAGACCCTGGCATCTGGGAGCGGGCTGGGCCGAGAAGGCAAGATCAATAAAGTTCAG
CAAGTAGACAGCTGGGAGCTGGGTGCTACTGAGTTCTAGAAAGGGGGAGTAGAGACGGAAATATCCGAA
TCGGTGAAATGTAAATCGTGTCTACTGCATAAGGGAATCGTGCAGGGAGAGCCGCTCTCTATAAGGAGT
TAACCAGCGCCTGCCCCGGACACCCCOGCGGGGCCTCCAGCGGGGCTCAAACTGGCGGCGGCTCAGCAG
GGGGCGAGGGGTGCTGGGAAACGCCGGGGCTGCGAACTTACGGAAGAAAATGTACTCGGTGTAGCTGCT
CCAGATCTTGTCGTCGCGGTACTGGTTGACGAAGGCGGCGGTGCCCGAGGAGTTACACGCCACCATGTG
GAAGCCGGCCTCGGACAGGCGATCAAAGGCCTGCTCCAAGTAGGTGAACTTGAGGTAGAAGCGGGACGT
GTACTTCTCCGGCTGCCGGTCGGGGTCGCGGCTCTCGTTGAGCGTGTCCCCGAAGACCTCCTTGGCCAG
CGCGATGCGCCCGCACACCATGATGCGCGCCACACGCCGGAATTTGGCGTCGGCCTGGTTGTCGCGCAC
GGTGGTGTAGGAGCCCCGGTAGCCCAGCGTGAGGAAGCCCGAGCGCTTGTCCTGCGCGCCGCCGCCGLL
GCCACCACCGTGCGCTCCCGGGCCCGAGGGCACGGLGGCCGCCGCCCCGCGCAGCAGCAGCGCGTCGET
GCTACCCTGCGAGACGTTGTCCTCCAGGTCGCTCTGGCAGCCCTCGTCGTTGAGAGAGTTCTGCTTGGT
GACCTTGGGCGACAGCAGCTTGACCAAGTCGGTGAGCTGGAAATACTCGGCCTCGCGCAGCAGCCGCTC
CTTCTCGGGGAAGTGCTCCGGCAGCGCGAGTTGCTTGTCCCGCAGATAATCCAGCACGTACCTGAAAAG
GAAGCCGTCCCGGTCGATGAAGAAGCGCGCCCGGCTGTCCCTGGGCAGCTCGCCCCGGCGCCGGGLGEL
GCCACGGGGACTAGAGGGCGAGAACATGCTGGCCAAAGTACTGTCCGGGACGCTGAGCAGCGTCGAGTG
CTTGGTCACATAAACCTGGCCGCCTACGTTCAGCTCCACTACTTCAGGGAAGGGCGAGGGTGCGCAGGG
CCCCGGGGCGGLGGCGECCGACGCGCCGGGCGAGCTGGACGAGGAAACCATCTCGCTAATGGGCAGGAT
GGTGCTGCCGCCGCTGCCCGTGTCCTTCAGAGCCATAGTCCCCCCGCCGCCGGCCCAGTGACCCGAGAG
AGCTGCACTTTCTCGTTCCCGGAGCCCGCGCCCCAGCCCTCCGCGTGCTCCTGGCGCTCTGCGCCCTCG
GACTGGGCGGCGCGTTCCTCCGACCGGGGCGGCCCCGCTCAGGGTTCGGGGCAGCGGCGGCGTCGGLGE
CGCCCGAGCTCCATCGGAGGAGAGACGCGCGAGAGAGGAGCTCCGCCGGTGCGGCGGCGGCAATGGAGA
GGCAAGAAGGAGCTGCTGCTCCTTTGGGGCGAGGGCGGGGAAGTGTGAGAGAGACTTGCGAGAGGCTCT
AGGGCTGCTGCTCGGCTCTCCGTGGGGAGGGCGGGAGGAGGGGCCGAAGCAAAGAAAACTCGCCGCCCC
GGCAGCTTGCAAGCGTGCCGCGAGGCCGGAGCGCCGACGGTGGCGCTAACTACTCCTGGCAGCACGGGA
GGAGGCACTGACGTCAAGCCCCGGACTGGGACCCGAGCCTCAGCTGTCATTTAAAGAGATAGGCTGCAG
CCGCGGCTCCCGGGCTCCGACGCTAGGGGGCGGGGCCGAGAGCCGAGCCTGCAAGAGGTGCAGCTCCCC
GACCCGCGGGGACAGGCAGGCAGGGAGCTCCTAAAGCAAAAGCGAGAAAAAGGGACAGCGCTCTCATTC
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CTTCATTTCACTCCCTCCTTGGGTCTGTGCCACCCCCTTTCCTCCCTCCTTTCCTTCTTCTCTTCCTTC
CTTCCTTG

Subregion of HMX1 (genomic sequence) SEO ID NO: 103

AGAGGTCCAGAAGGTTCTCTCACCTGGCACTTAGCAAGGTCAAGGATTCACCCTCCAGGACACTCTGCA
GCCCAGGGATGTGGCCAGGACCCTTGGAGACTCCCAGTCTGTGCTTGGGTGTGAACCGGGAGTGAAATG
TGACCCAGAAGTCGCAGAGAAAGTTTCAAGCAGCTGAGGAGGTGCACGTGAGGGCAGGAAGGGCCTGGG
GAGTGTGGGAGGCTGGGAGTGAGAGCCAATCTGCCTGCTGACCTGCAGAAGCCTCTGGACTTGCTCTCT
GAAAGCAGGATCCAGCGGGAGCTGGAAAGAGGAGGTTCCTGTACGGGGCCAGCCTGCCCTCCCCCTCCC
CACTCAATGTGGTGGGGTCCCTGGGGATCTACGCCCTCCAGCGGACAGTAGCATGCTGGAAGGGAGCTT
GGGGACAGATGAACAACAGGACCACAGAAAACCAAGGGGGAAAAGGCCACTAGTATAGAACAAACGTGT
GCTCATAGTGCACGCCCAGCTGTGCAGGTTGTTCATGGGAAGCCGCTGTGAGCGCTGGACCGTCTCAGC
TCAGTCCAATGGAGAGAGGGAGGGAAGGGCCCTGAGTGCTTTTGAGTGGCATGTGAGCAAGTGAACTTC
CCACCTTCCAGACAAGACATAGACAGTTGATAGATTCCTTTTAAAAAAGAAAGAACCGAAAAAATGAAT
TCAAGCAATCGTGGCAGAAGCGTCCTATTTAGAAATATAGAGGCAGGTAGAAGCAGAAAGAGCTGGCGG
GGTTGACAGCTGTGTCCTCCGGTGGGGGTGGGATGAGGAATCTCTTCTGGTAGTGGTTTATGCTCTTTG
TAGAAGTGGAGGACATTTTAAGTTGTGTGCTGAGTAGCTCTGGTACAAATGAAGACTAGGAGGAGGAGA
AGAGGCCGGGCAGGGGAAGGGGAGGAAGAAGGGGGCACTAGGTCTCTCTGAATTTAAACCGTTTAGGCG
TCTATGTAGACATTTTTCTTTCTTAAAAAAATGGGGATGCGGGTGGTGGCTACACGGGTGTGCACATTT
ATCAAAATTCCTCTGATTGCACTCTTAAATTTGTGCTTTTCTCCCTAAGTACATTCACTTCCCATTTTG
AAGAAGGAGGGGAGGGAGGCTTTCCATCTTCTACCTGGTTATACGTTCGAATTTCGTGCCTTGGCGATG
CATTGCTTGTTTAAAAACTACATACATCATGAGGGAAAATCTTTATCAAAAACTCTGGTCGGGCGCAGT
GGCTCAAGCCTGTAATCCCAACACTTGGGGAGGCCGAGGCAGACGGACCACTTGAGCTTAGGAGTTCAC
GACGAGCCTGGGCAACATACAGCACCCCTTCTCTACAAAAAATAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCCGC
GCCTGAAGTCCCAGCTACTCGGAGACTGAGATGGGAGGATCACTCGAGCCCAGGAAATGGAGGCTGCAG
TGAGCCCTGATCGCGACACTGCACTCCAGCCTGGGCGACACAGCGGACCATCTCAATAACAAACCGAAA
CTCTGGCTATCTCCAGGTAGTCGAACTTGGGATGCCTTTTGTTTTCAGTGCTTGTAATTTTCTGAATTT
TTAAAATAACGAACAGAGTCTCCTTGCGACATTAAATGCAATGCAGCCGCCGAGGAAGCGTCGGGGACA
GATGGGGTTGGACGCCGTCCCCACTTCCTCCCCTGCAGCCGCCTCCAGGCCGCCAACCTCGCCCAGCCG
GAGCCTCAGTCCTGGAGGGTCGGGCGGCGGCGGCCTTCCCCTGGAGTGGCATTCTTGTTGCCCGTGGGG
CCCCCTCCCCAGGTAGGAGGCAGGAGGCGGGGTCTGGGGCAGCCTCCGCTTTCTCCTTCCTCCTTCCCC
CGCGGCTTCCCTGCTGCGCCGGGCCTCCCAGGTCTCACCCCGAGTTTCCGCACCCGGTGGGGCGCGGGT
TCCGGCCCAGCTTCTCTCGGAAGTGACGGCTGACCTAGAGCCCATCCCTGGCCTCGGCCTCCGCACCCC
CCCGCCCCCCTGCCTGTGGAACCCGCAGCCCAGAAGCCTGGAGCCTCTCTGCGAGCACGCAGGGGTCTC
CCAGCTTCCGGATCGTTCCGCCGTTCGCCCTGGGTCTGAGTCTGGGGGTTCGGGAAACAATTTTGGACG
TTTCTGGTTGGATTGTGTCTAAATCGTGCATTTTACGCGACAGGGGACTCGAGGTCCTTGAGGATCCCA
AACTGCCGCAGCCCCTCCCTCCTCCTCCCCTTGCCCTTGCCCCTGCCCAGAGAAGTGCGCTCCTCCAGG
GTCATCCACACGCGCCGTGCCGAGCCCCGGGCCCCAGTTCCAGGAGCCGCGTCTCTACGGGCCAGTGGG
TCCTGAGAGAGTAGGGCTTCGGGCGCTCGGGGAGAGGAGGCGGAGGAGGGGTGAAGCCGAGGGGTGGCT
TTTAACGAAAAAGAAGTTGAAGCATCAGCTAAGCCATTAGGGCTAATGCGATGTACTGTAAGACGGGGA
TCAATGCCGGGCCTCGGGGACCGGCGTGGGGGAGGGGGCAGCAGGCCGACCGCCCCCAAGCCGGTCGAG
GCCCCCGTCCATTTGGGGGAAATGGATTTTCGCGATTTAAGAAACAAACCCAAATCAAATGAGCGAGGC
CCGGATGTGCTGACGCTGCGGTTACGCGCGCGGAGCTGGAGCCCCGAGAGCGCTCTAGGAAAGGCGCAG
CGGCGACCGCGGGAGGGGGTGAGAAGCCGAGGCAGAGAGGTCCGGAGAAGCAGAAAGAGATGCCGACCG
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GCAGAGAAAGAGCGAGACAGACACACCGAGGGGTGAGGGGGCAAAAGGGAGCAGCCTCGCAATTTTCGC
AGAAGAAAACAGGCCGGCGCGGCTGGGGATGCGCTTCTGGGCCAGGCGCGGCAAGACCCCAGGAACTAG
CCAGAGCCCCAAGACCCAGGCGCCTATTTGAGCTCCTTTGAGTCCGGCAGGAGGCCTAGGTCCATTCGG
GAGAGAGAGGTGCCAGCCCCTACCTTGTGCAGTCCCCTCGCCCGGACGTCATGGGGGGAGTGCCCCCTG
AGCGCAGGCCCCCGGGCGGCCGEGGCCTCGCTTCTGGCGGCCGGGAGAGGTCGGCACCGTGACACTCAG
GCACACATACACCAATGCCCCGGGCCCGCTAGGGACGCTGAGCTCCAGGCAACGAAAAACGAAGGTCCT
GGAGTCGGTCCTGAGTGCATTCCTCCACTGGGCCCCGTCGAGAATGAAACTCTCGGAGCATCGTCACTG
GGAGGTCCTGGGGGGACACTGGGGTGGGCGAGCTTCTTCAAAGACTCGGTTTCCACTGGGCCCTCCCAT
TCCCTCCTCTCTTCGTCACGCGGTGGTGGTGGTGGTGGGGGGTGCAATAGCCCCTCTGGTTCCTGGGGE
ACCCCTTGTGGTGGGGTGTGCCCTCCTGGCTGGACCCACTCCTTGCTGGGTGCAGGAGCAGAGTGGGGA
GGAAGGAGGCCGGTGGATTTGGCTTCTGGGCAGCCCACCTCTGCCTCTCCTGGGGCCACACTGGGCTTA
TCTGTAAAATGGGCACAGGTGAGATAGAGTTGGCCAAGGTCTCTTCTAGCAGGCTAAGGGTCTGCTGGG
GAGGCGGGCTCGCTCCAAGGCTGGCCCCCCCCCACGCCTCTTGACAGTGCCACCCCCAGGATATGAGGA
ACCTCAGGCAAATATGGGGGATTCTTGTCTATATAAACAGTTTTAGTCATCGCAAACTCATAATGTCAG
CACCATCCCGTTAGCACGATTTCTCTAGTCCCGATTGACAGCCCTCCCAGAACCTGGGCCTTACAGGTC
TGAGCTGGCTTAGAGCTTCCACCCCAATCCCAGAAAAGGCCCGCGGGACTTAGAAAATTCCAAAAATAA
AAGGCACTCCACAGTATGGGGCCCTCTGAGGTGCAGCCTGGGGGCACAAGGGTACTGCCTCTCAGACCC
CCATGTGGAGAGCCCGCTGGAAGAGGGAGAGGAGGATTGAGGAAGTGGGGAGGGTGCGAGACCTCCGGA
GCTGACACCCTCCCCCACTCACCCAGACCAGGGGTGAGCTGGGCTCAGCATCCTCATCTCCTCGCCCTG
TCATTGCCGCCACTAGAGAAATGGGGACAGAGTCTCTGCCTTCTCTACACACGTGCGTGGTCTATGTGA
CGTGGAGTCGCACTGGGACCCGAATGAGGACATCCCCCCGCCCCTTCGTCATCGTGGGAATACCGTGGA
ACAAGGCGGGCAAAGGGCTGATCAGCTCCCGTCCCGGCCCGAAGAAAGCTTCCAGGGGAGGCGGAAGGG
CCATTCGCCATTCCAGAGCAGGCGCGGGCAGTGGCCCACGGCTCTGGGCCCGGATCTGTGTCCACCTCT
GGATACCCAATTCCCGCCACCATGTTGTTGGGAGCAAGGAGGCACAACTGCCCGTGGTGGGAGTGGAGG
GCTTAGGTCCCCATTAGAACCGGCAGAGCCCCGACGGGGCCAACGGCGGTGCTGACAGCGCGAACTGCG
TCAGGGGCGAAGCCGAGTTCGTGGAGCGCCGTTGCGCACAAGTGCGCGGGTCAGCAGGGCCCTGGTGCC
TGGACACCCCCGGGTGCGCGCGGCGTGGCTGCCCTGGTGCCCCAGTGAGAGCATGACTGCGCGCCAAAT
GGAAGTGGGGGCGCCCCCTGGCCTTTCCTATACCCGGGGCCAAAACCGCTGGGACCGATATACTGCAGG
AGTCCGGGCACAGGCTGAGGGGACCGGCCCGTGCGTTGAGCGCCTCGGAGGTGCTCCGGGTCATGGTGG
GTGCTGAGCGGGAACACGGAAGGCTGTGTACACAGCAGCAAGCAATGCACCCGCGCTCCCGTCATTACA
TCGCGCCGCCTTCACCCCCGCTACGATGACCACTCCGCAGATGGGCAAGACGGGCTCAGAGAGATGAAG
TGACTTTCCCAAAGCCACACAGCGGGCCAGTGAAGGCACCGCGCACGGTCCAGGAATCTAACCCTTCCT
GGGGAGTGGGGAGGGAAGGGCTCGACCCGAAGGGGCCAGGCGGCAGAGAGCCCCGCGTCCCCCGCCACG
GGCTAAGACGCAAGGCGGCCCGCCGTGTCTCCACCTGCGCGCCTCGAGCTTCGCTCCGCTCTAGCCTTC
GGGTTAACACCGCTTCCTTCCAGAAGCCTAAGGAGGCCCGGGCGGATCAGACGCCTCCCTTCTCCGCAG
CCCCATGCCCTGCCCGCAGCTTGAGCTCACCGCCCTTCTCGGGGTGGCGGTGCGGAGACCGGACGGCTC
CACTGTGCAGACCCCGAGGGGTAAGGGGCCGGGTAGGGGAGGGGAGCGAGAAGTGGCGAGGTGAGAACT
GAGGGGCGAGGCTGAAGGCTGAGCCAGACTTCCAGACGCCAGAGAGACGCCAGGTGAGCCGGGCGGGGG
CGGGGGCGAGGGCGGGGGAGGGGGCGGEGECGEAACCGCGGGGAGGGGGCGGGGCGCCCGGGAGGGLCE
CGAGCTGGGAAGGTCCCGGGCGGCCGGAGACGGTGAAGAGGCGGGGCCGAGTCGCGTCCGCGGGGTCCC
GGACACAGCGGAGCTGGCGCCACTGTCGGGGTTCCGTTCCATCTAGGTCGGGCAGCCCCGCGGGTCCGG
GCGCCGCTGCCCTCCTCTACCTGCTGGGAAGCGCAGGCCGAGCAGGGATGAACCTGGCTCCAGGGCCCC
AGCGGGGCAGGCAGGGCCCGGACCAGAAGCTGCGGCACCGACTTCCCACTGCCCGACCGGGCGACGCGG
GGCCTGGGAGGGGCGGGTCGGGATCAGAGCGCCGCTGCGCCCCGGAGGCCGCGCTTCCCGCGGCCTGTG
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CCGAGGAGCCTCTCCGCAAAGAAATAAACACGCCCTGTCTCCCCGACCCCGACTCGGGCCGGTCAGAAG
TAGGGAGAATCACGCTCGGGAAAGGGGGGTAGGGAACGACGGGGGAGCCTCGGTGACCAGGGCAGATGC
ACGCGCGCGCGGGATCCTCGTGCGCCGCGAAGAGGGACGAGCAGAGGAGCATCGGAAGAAGACAGGCGA
AGGGGACCGCGGAGCAGCGTAGGCGGAGCCCCGGGGGCACGGCCGAGGCTGCGCTTCAGGAGTGTCCGC
CAGGCGCCTTCCCGGGCGGTTGGCGAAACCCGAGGAGGCCCACAGCTCTGGCCTGGGGCGCCGTCGTTC
CAGGGGCCTCTGCGCCTCTCTCTGGCGTCTGTCTGGACCCTCAGAGCCCCGGGATCAAGGCGCCCATCC
TCTTGATGGCGGGGCGCACCTTTCGCGTGGGTCGGGCGCTGCAGACCAAGCACGCCGAGTGCGTCAAGG
AAGTGCCCGGAAACCAAAGACAACGCACCCGGGACCAAGAGGAGGCCGCTGCGCGCAACCTCCCAAACA
CTGCAGCGAAGTCGGAACCACGTCCGCGTGGGTGACTCGGGCTGGGGAGCCGGGAGGCGGCGCCAAGGA
CCCTTCAGCCCTTGTCCGTCCTCCCTGATATGTCCTCGACGCGGTCTGAGGCCTCCCCAGCGGAGGCGA
CGCCCCGGCGCCAGGTGCCCTGGGTGGGGGAACCCGGAGGGGGCACCACGACCAGTGGAGAAGGGGCGG
AGGCCGGGAAAGCTGCGTGGAAAAGAGGAAGGGTTAAGACTGAAATCATTCTACAGAGACCACGTTAAT
GGGTTTAAATGCGAACATTCTAGCTAAGTAGAAAAAAATTTAAAAGCAGAGTGCAAGCTGGACCAAAGT
GAGACCCCGATTGGGCGTAGATAAACCTGCAACCAAAACAGCCCCAGGCAGAGATTCAGCCGCTGGGGA
GCACAAACCCCTAATGTTTCTTGGTAGTCACTTTTTGAAACATTTTATTATGGAAGTTTTCAAATATAA
AACAAAATCGAGGGAGGCTTCAAGTGAATTCCCGTGTACCCACCCCTATCCCACAGTTCTTAAACCGTG
ACCAATCTAGTTCCCTCTATTGGCCTCCTTTTATTTGTACTAACTTATTTTTGTTGCCTTATTATAAAG
CAAACACAGACACATTTTCACTGAATACATAAATGCATTTTCACTGATAATAACTTTTTTTAAAATAAC
AATACGGCTTAAGTTACAATTCCCAGTAAATCCACACTCAAAGGCAGTTGGCTTTTGATGTTGGAAGTG
CAGACGTATTTCCATTTGAACTTCACTGCAATGTCCAGATAATAAAAAGCACTATTACTTTTGTAATAA
AAAATAAACAAAAACTCAGCCCCACAGCTCCAGAACGTGGCGAGGGCCGTTTGCTCCCCAGGCGGTGAG
GCTGGCTCTTCGACCACTTAGCTGTTCTCGGCGCCCGATCCTGTGTGTCCTTCCGTGCATGACACGCAG
AGCTTAGCTCTGTGAGGACAGGGCTGTCCCCTCTCCGGCCCACCTATGAAGGGGTGTCCACCTCTCCGT
TTCCCTCCAGGGCAGTCATTCATTGGGTGATCCGCCTTGGGGACCTGGGGATCGGCGAGTCCAGGAGGC
CCAGCGAACGAATTTCCGGTGGCTGGGACCCACTTCCCAGCGGGACCCTGGATAGGCATGCCCACTCTG
GCTACCAGAAGGGCAGGGTGGCCGAAGGGTATGAAGCATATGAGTGCACAGGCGGGGAGGAACAGCAGC
AGCACCAGCGCAGGAGTAGCCCGCTGGC

Subregion of MARCH11 (genomic sequence) SEO ID NO: 104

TTAAACCCAGTATTCACCACTGGGACATTTCTATTTGCCTTCACAGGAAGGGAAAGGGGAAGGCATATT
GGAGCCAGCGCTCACAGGGCAGAACCAGACGAGCCTCACTGGAGGCAAACTGGGAGGTAGGCGTGCGCT
GTCCGTGGTGCTGAAAGCTTGACCGGCGCGAGCTGGAGCCGCCACCGGCTGCCTCGGGGTCTCGCCGGE
CCTTACCTGCTCCGCGCCCTGGAAGCAGATCTTGCAGATGGGCTGGTGGTGCTGGTGCTGGTGCCCAGC
GCGCTGGTCGCCGCCGCCACTGCTGCTGCTGCGGCTGCTGCACACCGAGCGCGTCTCGGGCTGGTCTCC
GGCGCCCCGCCGCTCGCGCTCGCCGCCCGCGCCGGCCTCAGACTCCCCGGGGCCGCCTTTCGCTGCTGE
CGCCTCCGGGAGGCGCCTCGGACCTTCCCCGGAGTCGCCGGCCGCCGCCACTTCCTGGCCGGCGGGLTG
CAGGGGCAGGGGCGGAGGCGGCAGCTCGTCCGCTCCCCTGCACCGCGGGGCCACCTCCCCTAGCGGLTC
GCTTGGCCCCGLGGCGCGCTCGGELGTCTCGGGGCACGCGGGCAGCGGCGGCAGGTAGCGCGGGGLCGL
GGGGACCGGGGCCGGCTCTCCCGGLGECGEEGTCGGCGGCEGCEGCEEEGEAGGTTGCGGGGGAGGCTC
GGCGTCCCCGCTCTCCGCCCCGCGACACCGACTGCCGCCGTGGCCGCCCTCAAAGCTCATGGTTGTGCC
GCCGCCGCCCTCCTGCCGGCCCGGLTGGCGGGCCGGECTCTGGCTGCAGGGAAAGAGAGCGCGGAGGGG
GCGGGAGGGAGAGGGGAAAAGGAGGGAGGGGGCCCGGACGCCTGGGGCTAGGGGGCGGGACGGGGAGGG
GATGCGGAAGGTTCTGCAGCTGCGGCGGCGGCAGGCGCGGCCGTTCGGTGGAGCCGCCGGCTCGGCTCT
GATGGAGGCGGCGCCGAATTCGGCTGCGCGTGAGAGCCGCGCCGCGGAAGGGGGGGCCGGAGAAGCGAG
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GGGGCGGGAGGGAGGAGCGGCGCGGLGGGEGTGACGGGGCGCGGECGCEELGTGGGCTGGEGECECEGA
TCAGTGGGACGGAGTTCGGGGTTCGGCTCCGAGCGGGCGGGCTGGAAGTGGGGGATCCCTCAGCCGCCT
CCACGGGCCGGCCCCGCGCTCACGTCGGTTCCGGGGCGGATGACCCCTCTCCAAACGGCGCAGCGCTGE
GGCTCTCGTGAGCTGGGAAGTAGGGGGCAGGGGAGAGGCCGCGGGTCCAGAAACCGTTACTGGATGGGC
CGGTGGGATGTGGCGCGGGCCGGGTGGGGCGCGACAGTCTGAGCCGAGACCCGCGTGGGCTTAAGGGTG
CGCGAGGCGGGTGCCCTGGGCGCGCCCGAACTGGCTGAGCAGTGGAGCGGGAAAGGGCGCGGGACCCGG
GACTGTAACCGCCACTTCCAGGCCCTCGCTCCCCGCGCTTGGAGCCCTCAAGGGCACTCTCAGGGATCC
TCGAGAGCCTTAAAACAGAAGTCTCTGGAACCTGTGTCCTCTCCCTGTCTGTCCCGCCCTCGAATCCCT
GTGTCCTCCTCACCCGCTCCCTCCTGCAGTGAGCATCCCGGGTTGTTGGTAAAGATCTTGGTGCCTGGG
AGGTCGGAGCTTCGTCTCCTGAAATGGTTTATACTAGTGAACCCTGGCGCCACGTTCTGTGGCTTATAA
TCACTTTCGTCGTTGCCGCATGAGGAAGCAAATGACACCGCCCCTTACCCTGGAAAAGTGGCTGCAGCC
TTCCCCGGATCTTAGTTTTACTCACCCCGAAGTCAATTTCTCGGTAACTCCACCCTGCAAAACCTCTGT
GGGACTCATCTTCAGGGCAGAGCTAACAGTTTTCTTTCTGGAAAAAAAAAAAAATCCCTCACCTGCAGG
GAACTAGGCTGAGAATCGTGCACATGCAGTAGTTTCCAAATCCGTGCAGTGTGAGATCATAAAGCACCG
GATTTATATGCGGCAGTGTGTCTATCCGAATTTTCACTGATGTGACGCTTTCAGTCTTTGACACAAAGA
CACAGAGCAGTCATTTTTGGCAGCGTTTCATAGCCGAAGACCCAGGATCAGAAAGGCAAAATAACTTGT
TCAAGGTTATAGAACTATTAACAAAGAACTTCTGTGTTCCCTGACCAGATTTTCT

Subregion of CRHBP (genomic sequence) SEQ ID NO: 105

ATGCTGGGCCACGCTGAAAATTTGTGGCTGAGAGCTGGACCCTCGTCATCGCCACGTACTCTGTCAATG
AGACAGGGTAACCCATGGTTACTGAGCTCCGATCAGTTAAGGGGCAGAGAGCCTCCGCTCCCCACTGCT
CTATAAAAGAGACCCAGCAAAGGGACCCTACCAGCTTCTAGCTCTCAGTCTGCGCGAGGGTGTAGGAAG
GAAAGCCCAGGACCTCCGGAGCAGAGCACAGCAGCTGCAGAGGCAAGGCCAGCATGTCGCCCAACTTCA
AACTTCAGTGTCACTTCATTCTCATCTTCCTGACGGCTCTAAGAGGGGAAAGCCGGTACCTAGAGGTGA
GCCACCCCTGGACTGACCCATCTCACCTTCCTTGCGTGTTAGCCCTAGGCGGCAGGCAGGCTGCCTCTG
CTCGCAGCCTTTTGGGGTTCGCTGTTTCTTCCCTCTCTGCTGGATGCTGTCTTGCCCCTGGTTTCCCCT
ATCCTGTTCTCCCTCCTTGCCTCTGAGCATCCCAGACTGCCTGCCTGCCTTCCTCTGGCCGCTGGGGAT
ACCCTGGCCTGATGGAGAGGGTCTAAGACCTTCCCGTCTTCTCCGGACACGGGAAAACATTACCCCTCT
CTCTTTATTCGCTATGCTGAGTGGCAGGGAGGGTGCCCCGCTCCTGGTCCCCTTTTTTATCCCCAGCCC
TTGAACTTTTCCGGACTGACCTATGTTTCTTGCCAGCTGAGGGAAGCGGCGGACTACGATCCTTTCCTG
CTCTTCAGCGCCAACCTGAAGCGGGAGCTGGCTGGGGAGCAGCCGTACCGCCGCGCTCTGCGTGAGTCG
AGGCTGCCCGGCTCGCGEGCGCCCGEEACGCGGGGAAGGTGGGACTCTGTGCGGGGGGCAGAGGGCTCG
CGGACATCTCGGGGAAGGGGCTGGCCGGAACCGCCAGGGGCGCGGTCCCCTTAGCTAAGGATCGGTCCG
CGGAGGCGCGCCAGGAGCGGGAGAGGGTGGCGCGCCCGGGGCGCAGGAACCCAGCGCAGCCTAGGCTGG
AAGTCGGGGCGCTGGGCACTACAGAGCCCGGGAATGGGGCGCGCGGAGAGCGGCCGCCCGAGGACGGLG
CTGCGGCGGCTGCAGCCCGGGACTTATTGCCCCATGCCCTCCTCCCCCAGGGTGCCTGGACATGCTGAG
CCTCCAGGGCCAGTTCACCTTCACCGCCGACCGGCCGCAGCTGCACTGCGCAGCCTTCTTCATCAGCGA
GCCCGAGGAGTTCATTACCATCCACTACGACCAGGTCTCCATCGACTGTCAGGGCGGCGACTTCCTGAA
GGTGAGGCGCCCACGGCCAGCCAACCTAGCCGGAGGGCGGCACGGGAGGGTTGGAAAGGGCTGGGGCGE
TGCACCCAGCGTGGGGCTGCTGAGCGTAGGTAGCCAGTGGCACTTCTTAGACACTTCGCTGGTGCCCGA
GTCGGAGAGGCGCGTTCGAGGACCCCCACACGGCGAGAATCTCGCCCTTACCCGAAGACCTCGACCCAC
ACACATCCAGTGGGGCTGGGGCCGGTGCCTCTGGACGCTGCCATGGTTTAAATTCCCTTCTGGGCGCTT
TCGAGGCCCTAGGAACTTCTAAAGACTTGAACTCGCAGCGCGGAACTCTGACGCAATCCAGGGCCGAGG
AAAAATGATTAAAACCCAACAAGCTCGAGTGCTGGGGTCCACCAAGCGGGCCGTCTTGGTTAGAAGGCC
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CGCCCCACACGTCTCACATCTGAGCCCGCCTCGCTCCTGCTGGTCCACGCTCGGCAGAGCCGTTCCGAG
AGCACAGAGGCTGTCTTCAGTGCGCGGGTGACCCGATTTTGGAGCAGTAGGGGACTGGCTGCCGAGGGG
GCATCTAGATTGAGATAGGTGGGAGGGCAGGACAAGACCCCTAAGCTCACTGCCTCCTCGATTCCAGTC
GTCAGACTCCATAAGTATAACAGGGC

Subregion of NKX2-6 (genomic sequence SEQ ID NO: 106

GATTTTGTTCTCCTAGCACTTCTGGGCTTCATTTTTACTTTAACTCGAAATTGTTTCAAGGTAATGGTG
AATATATGTTCTAATGGCCTACACACACGCAACCACATGCACACCTATTTAGTATATTTATTGGAGGTG
CTGTGCTGTACAAAGAGATAAAATGCACAACAGTGAAAGGGACCAGAATGTAGAGCCTACTTCCAGGAG
AGCAGTCGTGGCCAGAAAAGAGTGCTCCTCTGGATTAACGGAGTCCCCTGGGGCGCGGCCTTATGGGGA
TGTTTAAGTCCCAAAGGAAGAGGCTCAAAGCAGGTTACTCTTCGTGAACTTCCCGGATCCTCAAGTTCC
CAGCTCTTCAGCCCCCTTCCCGCCCTCCCGTCCTCTTCTCTTTCTTCCCCAACAGCTGTCATTAATTGG
AGGATGGTAGGCCCGCTAGATCACCATCTCCATTCACCGCCGATGCCCCGGGGCTGCTGCGTACAGATG
CAAGAGCCTCTCGGGCCTCTGGGGTTGAAGCCCCAAAAGTCACGCGCCTTAGTACTGCTCCCACACCCC
AAACTGCCAGCCAGCCTTGGTGTTCTTCAGTCCCTGTGTTGCTTGGTGGGTGACCGGTGGAGGGGTCTT
CTTTTGGGGGAAGAACGTCCCAGGCGGGGCCTTTAACTGGGTGACTGTGGTGCAGATCGCAGTTTCAGA
GATCCCTCCGGAAAGAAGCGCCGTTGGGTAGCAGCTTCCTTCCAGCGCCGCGTCCCCTCCTTGTCACGA
CCTGCGGGCGGAGGGGAAGGGAACGAGCATCTGGCCCTGGTTGGCAGAGTCAAGCCGAGGAGCCTCACC
AGGCCCTGACACCCTGCAGCGTGGCTGCCAGATGGCCCTGCGGGGTGGCATTCTGGCCACCGTGTCCGA
AGCCCGCGCTGGCCAGTGGTGTGTGTGGCGCAGGACCCGAGGGCGCGCCCGCGTAGCAGGTGCCGTAGC
CTGCGCCGTAGGGTGCTCCGCTGTAGCCTCCGTAGCAAGAGTAGGGCGACACTGCTGCACTGTAGGGGC
TGGGGAAGGCAGGTGCGCCGGGCCCGGGGCCCAGGCAGGGCTTGCCATCGCGCACCAGGACGGGCACAG
CTACTCGGCGCGGCGTTAGAGGGTGGCCAGCCAGTTCCAGCGACTTGTCCTGGCGCTGTCTCTTGCATT
TGTAGCGTCGGTTCTGGAACCAGATCTTGACCTGCGTGGACGTGAGCTGCAGCGCGCTGGCCAGGTGCT
CGCGCTCGGGCGCTGACAGGTACCGCTGCTGCTTGAAGCGCCGCTCCAGGGCCAGCACCTGCGCCTGCG
AAAAGAGCACGCGCGGCTTCCGTCGTTGCCGCGCCTTGGGCTGCTCCGAGCGGCCACCCCGCACGCTGT
CGCCGCTGTTGCCAACGCCGCGCTCTGGCACCCTGGTCCCGCCGCCGAGGGGCGAGGCCGCGTTCAGGL
CGGGCTCTAAAAGCACAGGAAGGGACACATCAGCGCCCAGCCTAAGGCTCACCTGAGCGGTTCCTACTT
AGTTTTCAAGACTTTCCTCTCCCTGGCAGCCTTCACTCTGCGCAGGCTCCTCCTCCCTCCTACTGCCCC
CGAACCCTGTCCCAGGACGAACCCTGTCCCAGGACTGTCTCCATGTTTTTTCCCTCCAAGCTCTGTCAC
CTTTATATGTTACTGCTGGAACATAAATTGTGACAACCTATGGTCCCTCGTGTGTGCGTCCTTTTCCTA
AAGGTAGACTCTAGATAAAGAGTTAAGGCAGCTCCATTTGCTTCTTAGAATGTGTGTGCATGGGCCGGG
CGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGACGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGA
TCGAGACCATCCTGGCTAACACGATGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCGAG
GTGGCATGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGGCG
GAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGACTCCGTCTCAA
AAAACAAACAAACAAAAAACAAACAAACAAAAAAAAAACTGTGTGTGCATGGTAAACCTTCGCTGTGAG
GAACAAGTGTGAGTGGAGGTGTCTATCAGATTGAGGAGACTTTGGACCCTCCTTGGAAGTAGAGAAAGA
AGGAGAAGAAAGAGGAAGAGGAAGAGGAGGAGGAAGAGGAGGAGGAGAAGAAGAAGAAGGAAAGGAAGG
AAAAACAGAGAGAAGCCCGGGTGTCAAGAAGGCGCAAACTCGGTGACAGGCTCTCAGGAGGCTCCTGTC
TGCCTCATTTTCCTTCGCAGCCCCAAGCGCACTGCAGGGAACTTGGCTGTAAGTCCAGGAGCGGGAGCC
TTGAGTGTCTCCTACCTTCACCCAACTTTTGTGCACACTCTTGTCTTTTTGACGCAGCGCTCCACCAAC
ACCAGGGATGCATCCCAGCTTTCTTGGATGTGATGCTTTGTAATCCAAATTAACAATATATGATGAAAA
CAAAATATTTATTGGCTCCTGACTTTTGGCTCAGAAACTGAGGTTCTCTTTGAGAGATACATAAAGTTG
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AGGTCCACATTTGGCTTCTTAAAAAGTAGCCTCTCCCTCCTTTGGGGTCTTTCTGGCAAGCAGGTGGTG
TGGGCTTCACCCTGAAGTCTTCCTTTCACCCAGGGCGACCCCTACAGCTGAGACTGTGCCCACCAAGAT
GCAGCGTTTTCCTCCCTTCTCACTTCTCTCCTGTCTGGGCTTAAACCCCGTTTTACCCCAAGGGTGGAT
AGAAGGGAAATGCTGAGTTTTCATGGGATCTCACGCCAGGAGAAAATCAGGAGCATGGAAGGGGTGCAA
GTTCATGGCAAGACGGGACAGGACTCTAAATGAGCCAGTGCGATTGGAACCAGACTCCTAATACCCAAG
GCACTGGCACAATCTCCTGGAGGGGGATGGAGCTGTTTGGTATGTAAAGT TTGAGGACAGAACAACTTC
CTTCAGAGACGTCTGTGCTCAGATAAACTGAGGCCATCTCCACTTGCAAAGAGGAAAAATTCTGAGGAG
GGTTTGTTTTCTTAGCGCATCGAAAGGTAACAACTGACCTTCAGCCAGGCTGCAGAGCAAGGAGGACCC
CATTTCAAAGTCACAGATCATGCAGGCCCTGGGGCTGCACAGCACCGCAGGGTGGGCCAGCACCCTGCG
CCCTTCTGTTCACAATCCTGGAGTTCTTGAGGGCAAGGTGGTTAGCTGCGATGGAGGAAGGCATGAAGC
CCACCGAAGGTGTCTTCCCTGTCCGGATCGCTACCGCGGCCTTGGGCTCAGTTCCTGGAGCCGGCCTCG
GGTCCGGCCTCGGGTCCCTCCTCGGCGGCGTCCACTGCTGCCGCAGAAGAGACGCTCCCAGGATTTGGT
TTCCAGTGGGAGAAGGAAGGCGCCGCAAATACCATCGGCTGCGAGGCGACTGTGGTGGTCGAAGGAACG
TGATCCTTTGTCAGCTCAGCGGAGCCGAAGTGATCGCCGAGTTGGCTGAGCAGCGCCGAGGGAGTTTAG
AATCCGCTGCAGAAAACCTACCAGCTTCTTCGCGGACACAGCAGGTAATGTTCTTAGGCTTCTGGAGTT
AGTGAGTAGCCGGCCTGCAGGCCGGTAAATAACTCCGATCTAGCCCCTTGGTTTATTTCTTTCGTTCGC
GCCTTGAATGGAGGCGCCATGGCACAGTCTGGCAGAGGAGGCCTGCCCTGGCGGGCGCTACTCAGGGCC
CCTGCGTTGAGAATGCCGAGTGAGGTGCTGAGGTTTGGAGAGAAAAAGGTGGCGTTTTCATCCCTTGGA
ATATCGGGCCTCTCCAGCTGAAGCCTCCGGATCGACACAACACAACTCCCGGATCGACGCAACACAACT
CCCCGCCAGCCCCTTCCCTTCCAGCGGGCTGGACACAGGTGCGTGGGCCTCGCAGCCCGGCGCGCACGG
TTGCGCCTTTGGATACCTGCGACAGGACTCGGCCAGAACCGTGTCCCAGGGCAGAGAAAACCCTGGCAA
CCTTTAACGTTCTCCCTGACGCGGAGAATCCTGCGCCAACGGGGCCTTCCACTTCGGGAGACTCAATCG
CCACCCGGTCCCCAACTTTCGTCTTCCAGAAGAAAAATCCATGAGGAGGAATGGGGGGGTCCCCCGACC
AGACCAGCAAGAAAGGGCCCAGTTAGGAGTGACCTCAGCGCCACGAGGGTTCCACTGCTTTGATGGCCA
CACGCTTTTGCAAACGGTTTGGGGGTGGAGAGACACCAGGTGATGGTAGGGAAGGGCGGTGGTGACTGG
CACGGCTAAGACACTGCGGAGGGTTTCGCTGTGGAGATGAGAAGGTGGAGGTTCTGGGCACTGTGGCTG
CGAGTGTGAGCGATGCGTTTGTGGGAATCAGAGGAGCGGATTTGGGAAAAGTGAATCCTTGAGATTCAG
GGCCTTACTTTCGTTAGGGGTGTGTGAAGCACACTGGGTGTCAGGAGAGGATGGGAATGGGATTCGAGA
GGCCTTTTTTTGGACTCCTCGAGAGAAAATGGAGAGAGTCTCGAACCCAGGAGATAGGAGGCGTATTTT
CCCCATGCACCCATGGATCACGCCCCCGCCCCCACATTCCCCCCGTAGGAGGCAAGACCTGAGCGCTTA
CTCACGTGGCTCCCCCATCCGTTCCGCGTCCATCTCCAAGACTGCCTCACAGGGACCCCCAGGAGGCTC
CGAACCATCCAGCTTTCTGTCACCGCCGCCGCCACCAGCGTTGTGAACCTCTGACCCTCGCGGCTCTGE
GTCCATTCTCAGGTACTGAAAGTTTTCCGGGCTCTTCCGCACCCGCGGATGTGGCGAAGCCGCGGGGCA
GCTCCGCTCGCGCTCCAGTCGCAGGATGTCCTTGACCGAGAAGGGGGTGGAGGTGACGGGGCTCAGCAG
CATCCCGAAGGCGGATGGGGCGGGGCCGAGGAGGTCCGGGTGAGGAGCGGCACCCTGAACTTCCCGTCT
TGTCGCTGCAGGCCCCGCAGACAGACCCAAGCTCTGGGACAGACGCCCAGCGTCCCAGACAGCGCCTTC
CTCTGGGCCATGCTGGTAGGCCCGGGTCCAGGGCCGGGTGACGAGACCGTAGCCCCCCATTGGTTCTCG
CAGAAACCACGTGCTAGCTCTGCACCTTCCTCCCCCAGCGCTTTCTTCCCGCGCCCGTCGAATCCTCTC
CAGTCCCCAGTCGCCTTCCTGGGAGGTTTGGTTCGTATTGACGGTTCTCAAAGCAAAGAAAACGTGGAG
AGACAGTGCTGCGCGCGGCTTGGATCTCCGTCAATACGGTACTAGCGGGAGCTTCCGAGGTCAACCTAG
GGTCCACGGGGACCCTCCTAGTGGACATGCGGGGATTGGAGGTGGAGTCCTTGCTGTGCAACCCGATCC
GGTCCATCCAGCCTGGTCTTAGCTCAACTCTGCATTCTTATGGCGGAGGAAAGCTAAGATAGAGACAGC
TGGGACCCGCGGAATTTGAGGCGCGCGCTGGGATCTTACGTGCGCAGAGGCCGGACCGCAGAGTAGAAG
TGAGTCTTGACCCACCAGGGCCTATATTGAGATGGAAACCTCTCTCTTTGAACAGAATCCAGGTCTGCG
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GAGTCCCGACCCGCCACTTCCTAGGAGCAGCTTCTCAGCCCCAGGACCGAGGAATGGGTGTGGGGGCTA
CATGTGGGGAGCCCTCGACCTCTTAAAGGGCTCCGCGAATGGTGGGGGAGACTGGAAGGCAATCTCTGC
GGCCCGCGCAAAGTGGTCAGAGGCGGGAGTGGGGGTGGGGGGGGGTGGGCTTCCGTCGCCCTTGGCGTC
CCCACGTTCTTTTTCTTCCTCTCCTTTATCCTCCTTAAAGCGGATTGCCTGGAGCGTGCCAGCTTGTGT
GCGCGTATAAATGCGGCGCCCGCCGAAGGGCTGGGAAGATTTGACTCGCATTAGATCTCCAGAAAAGGC
CCTTGGTTACGGCGGGCACCGAGTAAATGGCGCAGTGTGGCACAAAGGTTACCAACACGGAGATAGCGC
CAACAGATCCAGCCCCTGCTGTTACTACTCCTGGATCAGGGAAACGTGATTTGGTGTCAGCTGTTCCAG
CACTGAATCGAAGAGGGTTTAAAAATTGTGTTTTAATCACAATGGGATCTCATTAGAGTTCTTTTGGGG
ATTTCAGATCAAATGTTTCTTTTTGTTTTTCTTTCCTTCCTTTCCCTCCCTCCCTCCCTCCTTTTTCTT
TCTTTCTTTTCTTTCTTTCTCTTTCTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTTACAGGGTCTCTCTCTGTCT
CCCAGGCTGGAATGCAGTGGCCGGATCATGGCTCGCTGCAGCCTCGACCCGGACTCAGTGATCCTCCCA
CCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACCACAGATGCAGCCACTAAGCCTGGCTATTTATTTATTTATTTAT
TGCTTGTAGAGCCGGGGTTTCGCCATGTTGCTTAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGTAATGTGC
CCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCGCGCAGGCTTCAAATGCTTCTTAA
ACCTACTTACGTGAATTCAATGTTACAACAGCTGTTTGAATATGATTATCTCCTGAAATTCAGATAAAC
CCAACTCATCTCCCCAGGCTAATGGGTGCAAAATTGCACACAAATATTTATGCAAAATTTCAGCACATT
TGATCATTCAGCTACAAAGTAATGATTTCCTATACATGGTAACATTTAATCTTCACATCAAAGCTATAC
CCAAATATTTCCAGCTGCTGCTCCTTCTTCTTCTTCCTCCTCCTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTC
TTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCCCTCCTCCTCCTCCTCCTCC
TTCTCCTTCTCCTTCTTCTTCTTTTGTTCAGCGAGGAGTCCAGATCAGAGAGGTGGCCCAGATAGTTCA
CCAAATGGCAAGACCAGACTAGCCTCTAAACCAAGACAATTTACCCTGTCTTTCTTTCTTTTTGAAATA
TACATCCTTTGCTCTTAGAGATCTCAAAATCTTCTGATGACCCATACATTTATTTGAATTTTTGTTTCC
TGATAAAAGTCATCATGCGCACCTTGGAAAAAGTGAAGAAAAGTTAAAAGAAAATATCCACCCAGAGAC
AACATTTTAGTGGACCTTCTTGTCTTTATTTCTGTATATATGAGCTCATAGGGTATATATGTTTGTATA
TGTTTAAATTTACATCATAAGCATGCCCAGTTCATCTTTAGAATTTTTTAAACAAATATAATTTAAAAT
AGGAATCTAATATTTCATGTTATTGATAGACCGTAGTAGACTGTGTTTGTATTTTTAGATAATATCTTT
TTTTATCACTGTAAATAAGACTTTATTTTGTGCCTTCAATTTTCATCCTTGTCAATATTTTCTGTTATT
TTCTCAGGATACATATGTAGAAGAAACATCAATCAGTCAAATATTTTAATGCTCATAAGACATGCCATT
CCAGGGCTTCCTAGAAAAACAGTATTATCGTATTTTGTTCCCGGAGGTGCAGGCGAGTGCCTGGTCTAC
GGGTGTTTACAATCATCACCGGGCACCCACAAGAGACCCTGAACTTAGAATATTTCCGCGGTAGGAGTT
CCGCCTCGTCCTTCCAGGGGATACTGACGACTCGCTGGGTTCTCGCCTTCCAAGTGCTGGAGGGGGGAA
GTAGGGCCACCCGGGGTAGAAACCTAACGCCAGAAACCTTCCAGCGCCTTATCAGTTGGTGGAATTTTC
GTGGCAGACAGTCGCGCTCTACCTAAGTCGTAGAAGAAAAGACACCTTGTGGGGGACTTGGCGTCGGAA
GCCTTGAGTTCAAATCGTAGCCCTAGGTCCCCAGCCTTGCCCTTCCTGGCTTGCTGCGAGGATGAAATG
AGATTTTTGTACGTGAAAATGCTTTCTAACCCCTCTCGAGGGGTGGAAACGTCTCCATTCGACCAGAGT
CCGGGTCTGCGGAGCAATTTACCCGCCGCTTTCCAAGAGCAGGCTCCCCAGCGTAGCGAGTCCTTGTTA
TGGAAAGGGTCGTTTCGGCTCAGGATGCGCGCTCCCGGCGTAGACCTGGGGATAGGGGTCCCTGTCGCG
CTCGCCCCACCCCTGCAGGGAGCAAGGCCGTCCTTCTGCAGCACCGCGCCACGCGGCGGGAATTTGCAG
TGTCCTGCTTTCTGGTTTCAGCTTCTTCGCTCGCTTGGGTCTCTCTCGGTCACCTCTCGGAGGGGCCTG
GAGTCCCTCCTCCCTCCTCCTACTTCAGCGCCAGAAGCATTGAAAGCCGCCCGCCCGCCGAGAGTGGAA
CCGGTACCTCGAATCTCGCTCATTCCGGGTCAATTGGAGGCGCATTAGCGGCTGCCTTGCAGTGCAACA
GAGGCTCGAGTGACAGGCCACCTGCCTAAGCGCTGGCGCCCAGGAAAGCCGGGGAGGAAACTAGGAAGG
GAGGCGACAGCAGAAAAGCCAGAGAGTCCAGAGACTCCTAGGCAGGCCTCCGTGCAGCCCCAACAGCGT
GGTGCCGGGAGGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTCCCTTACTCAGG
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AATGGAGACATCGTGATCACCTCTGTTCTTAGGTGAGATGGAGACGGCCGTGCTAGGGGTGTGATTGAT
CCGCTTTGCTTCACTCAGGTCCGCAGAGTGTTTTAAGCGCCTACCGTGGGCCAGCTCTGCCCAAGCTCT
GGGAATACTGAGAAAATGAGAGGTCTCAGCCTTCTTATCCGAACTTGCATTCTTGCATAGAAGACAGAC
TTTTAAATAATTCCCATACATTGTGTTACCTTGCACAATCAGACGGAATTTGTACACTATATTTATTGA
TTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTTTCGCTCTTTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGGCTCA
CTGCAACCTCCGCCTTTTCGGTTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAG
GTGCCCGCCACCACACCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACCGGGTTTCACCATGTTGGCCAGG
TTAGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCTACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTG
AACCACCGCGCCCGGCCCTGAACCTCTACTTCTCCGTGGTTAACAAAAGTCATTATTTCCTGTTTCTTT
CACTCTCCTGAAACGAAGGGATTCCCTCCAGCAAGTACCATACTCAACAGGCAATTCCTGGTAACCTCG
CGGCTTAGTGGGCCCTGTGGGCCGAGGTGAAATCAGTCCTCTTTAACCCAAGTGCAGGATCCCCGTTAG
ACTAGACTAGACTTGGGCTCTGGGTCTGTTGTCACAGCTGTGTCCCCAAGGCACGTAGTAGGTCTTTAA
CAAATATTTATTGAGGACAGGTATCTGTCCTGCTTGATTGGGGATAGTTCCTAGGATACTCTGGGGACT
GTCCCAAAGGGTGTCTGGGGACCATCAATGGTGGCAATTTCTGCTTTGCCACGGTCCCTTTTGCTGGGA

Subregion of SLLC24A2 (genomic sequence) SEQ ID NO: 107

TTTTTCTTTAAAAAGACTATTCTTTTCCATATCAACGATTTCATTTTGGAGGCAGTCGCTGAGATAATC
TCAGGTGTAAAATAAGCTAATTAAACACACGCCACTTAAATACTGAGATTAGCTGGAGCTCAGGTTTTC
AGAGCAAAGCAAGAGCACAAATCAACCCCGCTGAGTTGCTGCTACTCCTGAGATAACCCGACCCCATCA
CGGAGATTCCCAGGTGGCTGCGAACGTCAACGCTTAGCAGGAACGATTAAGCGATTCACAGCACTCAGG
GGATTGTGTAAATGCCCGGCCCGGGCGACCAGCAGGGACAGATTCAACTCCCCGGGCGCAAAGTCATCT
CCAGCCCGATCCTCGCTCCCCCTGAAAACCCACCGCTCGTCTCCCCGGGAGCTGCCTCCGTAGGAGAAT
GTTCGCCCCCAGCCGCGCCCCAACTTTGCCTTGCGTGGTCCCAAACTTTCCCTGGTGGATTAATAGGAA
AATAAATCTAAAGGACAGACGCCCCACCTGTGAGCTTGGAGCTGGGTTGCATTTGGTGAGGCGCTTGGC
CCGCATCCCCCTGAGTCGTTTGTAGGTGGCTGGGGAATGGAAGCGCCCCTCTGCGCGTCTCCCCCGACG
GCAGGCCCTGCCCCACGCCCCCCATCCCAAGCCAAAAGCAAGGGTAGGAGAGGCGGGGGCTCCAAATCC
ACGCCCCGGAGCACAGAGAGTTGGCTAACTCCTAGCGGGGCCTGGGGCGCCCACATCCACGGCAGAGCC
ACCTGTGAGCCTGCAGAGCAGCAACGGGATGCGCGCAACCGGGATGCGGGGACGACCGCCACAGCGGLT
ACAGCGGCAGGCGGGGCGCAGCCGCCCGCACTTACCAGGATAAGATGGGAGGACGCGCACACGGCGGGG
CCCCCGAGCGCGGCCCGCCGCTCCAGTCCGCCGGCCCTCCGCCTACCCGCTCTGAGGCCCGGGCTCTGG
CTCGCACTGGCTGCCGCTCTCGCCAGCCGGGCTGGGTTCGGGAGGAGACTGAGCCGCTGTGAGCCCGGL
GCTCCGAGTCTGGCGCTGCCCGGCCCCCGCCGGCCCCTCCCTCTGGGCTGTGCGCTGTGCGCTGGGAGE
GGGGCCGCAGCGCGCTCAGCTCCCGAGTCCTTTGCTCCACGCCTCCTGGGCGCAGAGGCGACGCTGGCA
GCCGTCTCTTAGGAGATTTCTCCGCAGTGTGGACGGGGGTCAGGATTTGCAGGCGAGCAAGGGCAGAGA
GGAGAAATCGTACAGGTCGGTGACGCGCCTAATTCACAAAGCCTGAAAGTGCTGTCAACTTTGGGGTCA
TCTTATGCTGGGCACCGCCTCTCCAATTATCTGCAAAAAGTGATAGCAGTCGCGCTTTTCTTTAGGAGG
CGATGTGATGTGTAATGGTGGAAAAGACGTTCAATGAAAAGGCACGGAGGCCTGCAGGACAGGCTGTTG
GG

Subregion of INTERGENIC REGION 1 (genomic sequence) SEQ ID NO: 108

CCGAATAAAAAATATAAACTTTGACAGGCAAACTAAGATGCTTTCATGCATTTTATGCTAAAACCGTAC
CAACTCTCCGTAAAACTCTTTACCTGCGTTCGCCCCATCCCCTGGTTCGCATTGTTCTCAGTAATGAAG
ACCTCCTTGCCTATCACTAACACCAATTAGCTTACACCAAACTTCAGGACGCCAAGGAAAAGGAAAAAT
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CACTCTTCCAGCAGCGGTCATTTAAGAAAAAAAAAAATTGATAATAATGTGGAACTCCCTCCAAAATTA
GCCTACACCGTGATATAAATTGGTTTTCTTTGTGATCTAAAATTGACTCGCAGTTGACTAGTTAGAAAA
TAGTTGCTGAAAAGCCGGGGCCTTGGAGCTTTCGGATCCTGCCCGCCTTTCATCATGTAAACAAACGCA
TCAGATTTAAAGCTTTCCCATAATTGTTATGCTAACCTTGGAGCGCAACCTCTCCATTTGCATTTGAAG
GAGCTAAATATTAGGCAGGAAAGAAAGTGCTCTTTTTGAAAGCCTGAGAAAATGTCCCCGCTCGGGGCT
GCTCCGCCATCTGGGCCGCGGGCTGGECGCGCGGCTCCCGCCCCCAGCTCCTTGGCAGAGGCGCCGGAG
GAAGGGGCGCCGCGAAGGGCCGTCATCTTGTTGGAAAAGAATGCAGAAATGCCCCCCTAAGGCTGAATG
AGCACCACTTCCACACTCAGGGCGGGGGAGGCCGGGGGACGTGGGAGCGGCGCGCCAGGAGCGAGGCGT
CCCTGGTGACAGCGCGTCCCGAGGGCTCTCCCTTTTCCCAGAGCGCATACCAAAGGCAGACTCCTTTGC
AGGCTCCACGAGCCCCATTCGCGGTGGAAAGGGGCGTTCCAGACTGCAGGGTGAGGGGCTCCGGTGTGT
GTGTGGTGTGTGTGGTGTGTGTGTGTACGCGCGCGCACGCCCTTAAGGAAAAATCCATCTTTTATAAGT
GCTGTGGCCCACTTTTAACTGGATCTCGTGGAGTACTCAGATACAGCCGGTATAGTGAAGGCTAATAGC
ATCAGCACACTTTCGCGCATTAATCTTGGAGTAATTAAAAATAAAAACAGTGAGCTATGGGGTTTTGTT
AAACAAGGGAGAAAAAAGGTTCCAACCTCCCATCAGCCTATTCTGGGGGAATCCAGAGAGCCCATGCAT
CCCTCTACCTTTCCATGCAACCTGCACACAAAGCATGTCTATCGGGAGTCACGGGGAAAATCATTCCTG

Subregion of INTERGENIC REGION 2 (genomic sequence)  SEQ ID NO: 109

GAGAGCAGCACTCATTTCTTCTTATCATTTCTGAACTGCGAGACAAAGAACTTTAATTTTGGGGCTAGA
ATTTAATTTGTTTTTGAGAATACCGAATATTACCAAGCAACGCCAGCACGGATATAATAGTAGTGTGAG
GTTTGCACACACGCAGCTGAAATGGTAAATTTAAAATAGGAGACACTGTGTGCACGTATAGTGTGTGCA
TACAGTATCAAGACATTCTTTGCTCCTGGAGTTTTCTCTGCTTTGCCAAACTTCACGCCCCTTTTGGAA
AGGGGGAGCGAATTTTCCAAGTTGTGAGGATACTTTTCCTCCATCCAGCCACACCCTCTTCCGGGCCAG
TCTTTGGTGAAACCTGGGCGATGTGGAGTCACTGGGGGATGTGAGTGAGGGCGTTTTTGCTCATCTTAA
CCCAGGTCTCTGGGAGAGCCTTTAGGATCGCTCTGGGACTTAGAGGAGGTTCCGTCCTGGGCCGGGAGC
TGAGGCTCTCCGGACAAACGCTAAGCAGCTCTCACTTATCGGTGTCCAATAGGCCTTATATAAAGTGCC
AAAGTGCCCCAGCAAGGCTTTACCAGCACCTGGGCCGTAGTTGTCTCCTGGCTCCTGGGGTCCGCGGAG
CTCTAGATGTACCTGCAGCTCCTCCCGAGTCCTGCAAGCCACCCTTGTCCCTCTTCTCCCGCTCACCCC
CCGGCCCCCCCATCTCTTTTGCTATTCCGGGGAAGGCCACGCAGGGTGCAACCCGGACGCGCCCCCGGG
GGAAGCCCGCGACGCAGCAGCCACACCCCCAGCCTGCACTGGCGCCCACCCCATGACTTCGCCTTCGCG
GTCGCGGGCAGGGAGCGCGCGTTTCCATCGGTTGATTAGAAGCGGGAGTCGGAGGAGCCCCCGCCCGCL
GGCGGCCAGCGCACAGCCCGGCCAGGGGCGCCCTCCCTGCCGCCGCCGGCCCTTTGATCGCCCGCGGEL
CGCGGCCCGCAGACCACAGCCAGCGCTGTGCTGGGCAGGTGGCGGCAGCGGGGCGCGGCGCGCTCAGGL
GCACGGGTCCCCGGGCCGLGGCGCGETCCCCGCCACGCCGCACATCAAGGCCCGGCCGGLCGECGEGEG
CCTTCATTAGCAGCCTGAAATTATAATATTATGTTAAAGAACAAAGCTGCTCCCCGGAAAAATATGTGC
TGCATATCTGACAAAGATAAATTGGATTATTCA

Subregion of INTERGENIC REGION 3 (genomic sequence) SEQ ID NO: 110

CTAGTTCTAAAGTGCAGTGTGGCATTAGCGAATGTGGTGGACTCCGGCAGGCCTGGGGCAGGGGAATCT
CCGGTAACATCCCTCAGTACCGAAGGCAGGATTTCCCGGCCACTTCCGTCGGTTGGAATTCTCTTAAGC
ATTGCCCTGAGTCTATTTTCAAATGAAAGGGGGAAAAACCCAAACCAGATTAGAATCTGAAACAGCTGA
AACAGCTATCGATTTCCAGCTTGCTTTCAAGTCTGGCAGAGACTGTGAAAGTCCTAACTTCTCCGCGAT
GTCAGCCACGGCCCGCGGCGGTCACGGAGCCACTTCAGCACCTCGCGATGGACAGTGACCCCCGGLGTG
GCGCGAGTTCCCTGCGGTCCCCACGCGGGCCTGGGCGGCGGGTCCCTCCACGGCTCCGTCCAGACACCC

37/114



WO 2021/185061 PCT/CN2021/078445

GGAGGCACCTGCCAAAGCTGCGGAGGTGGACGACCGGGCGTCCAAGCACGAACTTTCTCGCCGAGGCAC
GGCTGCCGGGCTCCGTCCTGAGGGTTTGGGGCGGCGAGGACCGCCGGGGAGGAGGGCGCGCGAGCCGGA
GGCCAGAGCCGGGCCGGGCAGGGCGCGCCCAGGAGCAGGGGAGACGGCGACCCGGGCCGAGGCGGGACG
GGGACACGTTACCTGCCCGTGGAGCGCGGGGAAGGGGTGCGCGGCGGCEGCGGCGGCGGAGTCTGGCGE
AGAGGGCAGCGGCAGCAGCGGGAGCACCGGCTCGCTCGGGGCCGGCCAGCCGGGGAGACCGGGGAGCAG
CGGGGLCGCGGGCGGEEGLEECCGAGGCGAGCAGCACCGGGGGAACCACGACCCCCGCGCTGAGCCGGAG
CAGCCCGGCCGAGCCCGGCACCATCCAGACCCAGGGCGGCGGCGGCGGCGGCTCTGCGTCCATCGGCCA
GAGGAGAGGCTGCCGCCGCCGGGGCTGCTGCTGCTGCAGCTGCCGCCGCCGCCGCTGGAACCTGGCGEC
CGCCTGCATCCTACATCCCCGCGCTGACGGCGGCGGCGGEGEGCEGCGGGCGCCCGAGATGCTGGGCCGG
CGGCGGCGCGGCTCCGGAGCGAACTCACTTGGCTCCGCGGCGCGGCCGCTCGCTCCGCCCCTGCCCCGL
GCGGGAAGCTCCTCCTCCTCCCGCCCGLGLCGLCGLCGCCCCCGGACCCGGCCCCCGCCCCGGTCCCCG
CCCGCCCGCGECCCTCCCCGCCGGACCCCGLCCCGLCCTCGCGCTCCCCGGCCCTGGCCGGGGTCTCCT
CCCCGCTGCGCCCCTGGACCCGGGLGGCCGCGGAGGACGTGGGTGGGAGAGGGCCGAGGGCGCGCCCGG
CTGGGCTCCCGCCGATGCCGGCCCCCTGGTGGCCTCTGGCCCTCTGGGACCCAGCGCACCGCGAGGGAG
GCTCCGGGCTCCGCACTCAAGGGCAAGCGGAAGCCGAGGTGGCGGCGCCGGAGCCAGGCATGTCCCGET
GCCCAGCGCGGGGCTGAGGGCGCAGACGGGGACCGCGCGAGCCGCTCTCTACCTGGCCTCCTCGGAGTC
CAGGGCGCGGAGGGTACTGGGCTGCGGATCCGGCGCAGGCGGCCCCGGACGCTGCTAGGCGCGGGEGGA
TTTCTGTTGCACAAATGGGCCAAACAGGTTCGTAAGGCCCCCGCGGGTCCCCTGGCCCGGAAGTTGAGC
CGCGGGTGCCTGGTCTGAAGTTCCGCGCCCCACAGTGGCCCGCGGGCCTCGGCGGCTCCTGCCCTACGE
CCTCCAAGGCACCAGGCAGGTGGCCCCAGGGCCTTTGCCCACGACACCCCCTGGGTGGGGCAGGACCAC
CCCTCTGTGAATTCGTCCTGGATGCCCCCAGGCACAGTCTGTACTCCTCCCTCCCCCAGCACACGCGGL
CTCTGACGCTGCACGCCGAGCTTCCTGGGACCCAGGACGAACCGGGCTCCAAGGACCCTCGCTCCGCCC
GGACCACACGCAGGCAGCGCCGGCCGAGCCGAGCCTGGGTCCGCACTGGCCACGCGCAGCCACCGCCAG
ACGGCGCTAGCCCTCCCCCGCTGTAGACCCTGCTTCGGAGGCCGCCAGCCTCCTCCCCATCCCGGGTCC
ACAGCTTCAGTGCAGCCCCTGGCGACGCGCGCTGACAGCTGGGCAGAGACTTCCGTGCGCTGTAAACCC
CTTAGGTCGCTAAACCCAGGAAACCCAAGCACAGCTAATGCCAGCGCGAGACCAGTGTTGTTAGAGGCA
TTTGAAGGGTCTTTCTGGATGCAAAAGGCAGCATTATGATCCATGCATTTAAGAACTTGCATGAAAAAC
CCTCCCTGACCTGGGTGGGAGAGCAGGCACC

Subregion of INTERGENIC REGION 4 (genomic sequence) SEQ ID NO: 111

TCTCCCTTTCTGCATGTAACCCCGGGCGAGGGAAAGCAGAACT TGGGGGGAGACTGTAAAACCCAGAGT
AAGGTGGACCCTGGGCAGAGTGGGGGAGCTCACACCTGCAAGCTGCGTGCAACCGAAAGGCTGGCGACC
TGTAGCTTGTCAGATTCAGATATGGTGCAGGTGAGGGCCTGGCAAACATTTAGTTTAATTTCTGAGACC
GTTAGAGACAAGGTTAAATTCCAGGTGAACGCGGTTCCAGAGTGGCTGGGATTCCCACTCTCAGATGGG
AACCCTTCAGACAAGAGTAAAACAGGAGGGACTTCTTCGCCGCCCGCCCTGCGGTGTGTGCCACGGAGG
CCGCTGGGTGGGGGCGTCCAAATGTGGAAGCGTTCCTCCAGCATGCGTGGATATCCTGAGGACTCACGG
ACACCGATTCCCTCTTCCGGGCCCAGACGTCCTAATTCCCGTCCCCCTTGAGGTGAGATCCCGTTTTCC
CCCAGCCAAAGGGACTCCGGAGCCGCATTCACCTGACTTGGCTGCCAGCGCCCGCCTTCCTCGAGTTCT
CAGGGCAAGGGGCTGTGGTGCATTTTCTGGGGATGGTTTGTGGATGTGGAAGAGGGAAATCCTTTCAGG
GATTTTAGTCATTTGGCAATTGGTGATTTTCATATGACGTGCTGGTTTTAGGGGCCAACTCTGATAAGC
TGGGACGCCCTCCCCTTGATTCTAGAACAGAAGGCATTTTGGGCTAAGGACGCTCACAACCCGGTTTCC
TGTCCCGCGTGGTTCATGGGGCTTGCCCTGGGCCTGGGAGGCCGGTGGCGGGAGCCTCCCCTACAGTGA
GGTGGGTGGGGGGCGCCACACGGCGTCTCAGGGAGAGGGGAGAGGCGGCTTCTGTTCCGGGAAGAGGGA
ACGGTGGAGGCCGCCGTTCTCTTGGGCGCGGCCTCTGCTGGGGGACGGCGGGGATCGCAGGGCCGAGGG
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GCCGGGCGCGCGCGGEGGAGGGACCCAGGCCAGGGGCCGCTCGCCTCGGGGCGGGGTCTCTGGAGAGCG
CGCAGAGGGGACGCTTCGTGAATGCCTGCCGGCCTGAAGGATGTCGCTGATCTCTGCCCCCTTCGCCAA
GGCCGGGCCAGGCGAGTAGGGGCGCGGCCTGAGCCCCTGCGGTGATTCCCCAGGTGTGGAATCAAAACA
GATCCCAGAGCGCGATCCGCGGGGCTTTTGGAAGGAGCCGCCCAGGGCTGGAGATTCCGACGCAAAGAC
CCGGAGGCCCGCGGAGCTGTGGGCGCAGCTGGAGATGGCGGAGGCCCCAGCAGGGAGTGGGGGCTCGGE
GTCCGCAGAGGCAGCTCCATCCCCGGCGCTGGGGGCCGCATGGTTCCCGCAGGCTGTGGCCAATCGAGG
ACCGGGCTCCGCATTCTTCAGACGTTCCTGAGCCCCCTCTTGCCCCAACGTCCCCCTCCCGGGCAGCCC
CACAGTGGGCGATTTTCCCGCACTCCGCACGAGTCCATCCCCATGGTGGACTAGGGGCCGGGTCTAGGC
TCTGCGCTACCCGGCCAGAGCGTCCAGCGGCCCCACTGGGCGGCGGCGCCACGCGGACGTGGGTGGGAA
CAGCCCCCGGACCCGCCGGGAGACCCTCGCGGGGAAGAGAAGCCGAGCAGCT TGGGGGCGCCCCGGCAG
GGAGGGACGTGCGGCTGGGAAGAGCTGGCAGGTGGCACCCGACCCGCAGCCTGGTGAGCAAGGTGCCAA
CTGTCCGCCCAATTTCCTGTCCTTGCAGTAAAACTGTAAAGGGAGACATTTAGCTCGGCAGGAAACTCA
GAGCTAAATTTTGCAATTTAATTTTGCAATTTAATTTTAATTAAAAACAAAATTATCTTTTTTTAATAT
GTGTATATATATAGAGACAGCAAGCGAACTGATTTGGGAACTTTATATATATACATATATACGTATATG
TATATACATATGTGTGTGTGTGTACATATATGTATGTATATACGTATAGCTGATTTGGGAACAAATAGC
TGCTCACTGTGTGGAATTTCTGAACATTCACAAAAGTTATTTAAAGAAAGTAAAGGCCGGGCACGGCGG
CTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCTGGCGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCCAGA
CCAGCCTGGTCAACGTGGTGAAACACCTTCTCTACCAAACAAACAAACAAACAAACAAACAG

Subregion of INTERGENIC REGION 5 (genomic sequence) SEQ ID NO: 112

GCATCGGCCTTGCACTAAGGCTTCATCCTTTCACTCCCTGAACAGCTAGCAAAACACGAAGACAAGGAT
GGGAGGAAAGGCCTCCCTCCGGCTTTGACGCCTTGCTCCCTCACGAACCGCTTTCAGATGTACGGATCC
CCTTCAGGCAAAAAGAAAAACACCACTAAAAGAAACCAGTCACCCCCATTTCAGTGTGCAGATAAAGAA
CCTGGAGTTAGACCCTTTCCTCCATCGGCTGGTCTCTAGCTGTGGTTGGGCACTCCCGAAAGATAGATG
GAGAGGGAGCCAAGCCCCCAGGGTTAGGGCAGTAGCTGGCCGGGCGGAGCTCTGCCAGGAGCGGGTCTG
GGAGCTCCAGGATGCCTGGGGCGTGAGCGGAGGGAGGGAGTAAAGCCGCGCTCAGTTCCCTCTCTGCCG
CTGCGCGTGGTCCGCGCTCGGGCTCGCTTGCCCCCTCTCTAGCCCAAAGCCCCATTCGCAGCGCCTGGG
CTGGTCCCACTCATCTGCGCCAGGTGGAGGGGAAGGGGAGGAGGTCTAAAGGTGTGGAGTAAGGGAGGG
AGAGGAGAAAGGAGGAAGGGAGAGACTGGGCACTTCAAGGGTCAGAGGAGGACCACCTGTGGTCACAGC
CATCGTCACGACCCCCTGCCGCGCCCACGCACGCGTGGATGGGGCCAGGCTCTGGGTGCCACCTGGGAG
GAGCATCCATTCATAATCCGGATCTGCCCCCGCCTGTGCCTTTTCTCCTCGTAACTCCCACCCCCCATC
CCCGACCCCGGGTCTCTGAGCTAGGTTTCTTAAGGGGAAAACATCTCTGGCACCGTTTGTCCTGGTGAA
ATCAGGTCCCTGCTTTATCCAGCTCAGCTCTGAATAATAATTATTGGGAGGACAGGAAGCAACAAGGTA
AATCAAGAAAGTGACAAGGAGGTGGGCGCAGCGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCGCTTTGGGAGGCCGA
GGCGGGAGGATCGCTTGAGCCCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGCGAGACCCGTCTCTACT
AAAAATACAAAAATTAGCCGGGCGTGGCGGCATGCGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGCAGGCTGGGGTG
GGAGGAGCGCTTGAGCCCGGGAGGCAGAGGTTGTATGAACCGAGATCCAAAAATAAAAAGAAGGAAAAG
AAAAGAAAAAAGAAACAAAAAAGCGAGGAAGCAAGAAAAGCAAGCAAGCAAGAAAGAAAAGAAAAGAAA
GGAAGAAGTGGCCACTGTTTCTGTGCTGTCGCTGTGCTATTCTCGGCACACCTGGGCCCAACCTTTCCA
TTCCTTACCTGTGTTTTCTTCCATTTGTTCACGTCTAGAAATGTATTCAAGTGAACAACAGTCTGGGAT
GTAGGTATATTATTTAATCTACACTGATGTTTAGCACAGCTATTTGTAATACTCAAAAAATTGTAAGCT
ACCTGTTTCACAATAGTCGATTGATTGTAAATCATGGTAATTTTTTTTTTTTGATACGCAGTCTTGCTC
TGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGACCACCGCCTCCCTGGTTCAAGCAATTCTCTGCCTCAGCC
TCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTGTCTGCCACCGCGCCTGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTACAGA
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CGGGGTTTCACCATCTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGTAATGCACCCGCCTCGGCCTCC
TAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACGCGCCCGACCAATCATTTTGGTCGACTTTAATGGGCACG
TTTCAAGTCATTTTACCGGAGAATACTATCAAAATGAAATGCTCACTACACACTAAATGGGGGGAAAGC
TGTTTACAGAACAGTTTCTGGTGAAAAGAGAAAACACGTAGACATAATCTGGATGGCGGAGACTGAAGA
GTGATTATCTCTAGGTGGCTGGATGCTGGGTATAGGTTGGCCGCAATGTTATTTTTGTAAGGCTAGGAG
AAAAACGTTATTTTAAATATACGGAATTTGCTCCTCTCCAAATCCACTCTCCCTTTCGCCTCCCTAGAG
GTTGTCAGGTTCAAGAAGCGGCCCGGAGTTGCAGGAAGGGCGCCGGCGTCACTGGCCCCAAGAGCTCGG
AACGCGCGCGCCGCAGGAGTGCCGGCTGCGGGGTCGGGTTGAGACTGGCGGGACCCTCGGCCTCTGCCG
GGGTGCGGAAGGTGGATGCTACGGGCAAAGGGGCGGGGCTTGCGGTTCCCAGATCCAGAGGCGGGTTGG
GGACGTGAGCCGGCGTCCATGTGTTCTGCACCCCTTCTCGCCCGGTGCCTCTCTCAAGGCACGTTTTCC
AAAGTGTGTTGAATTCGGGAATCGATCGAAAATTTCAAGGCCAATTAAATGCCCTCTGATGTAGAGCTC
CGATTAGGCCCGAAAGGCTTCAAACAGCCCCTCTAGACCCTCGAGGGTCTTCGCCGCGGTAACCTTAGG
CGTCCCCTCCCCGAGAAGTCTCCCTGAGGCTTTCACAGAGGGCGGGAGGGGCTGCGCTGGGGCCTCCGT
TCCCAGTGCCCCTGACTGGTGGGGAGGGATGGCCTTAGTGTCTGAGAGCAGAGACCAGATTGACTCCCA
CTTGAGACCAGAAAACGAAGAGGAAGCGGAACCCGAGGTGGCTGCGGCTCCCCCGGGACACAACCGGGA
GAGGAAGTCCTGGCCATCTGCCGGCCCCGCCTGGGGGCATCTGCTCGAGGATCCCTGGGAGCCGTTATC
GTATTCCTCAGAATCTGCCGTGCTGTCCCTCCGCCCCCAAAACCAACAGGACACCCATTCTGTGATTCT
CTTCTTCTCCATCGCCCAGTTGGAGGCTGCTGGGGACCAGGAGAAAAAAAATGCCTTTCCCGAGTTCTC
TAATTCAAATGCTTATCAGCTTTGCACACCATTCGGCCTTTCCAAAAGGGACCAGAAAACAAAGATATG
CTAATGACAAAGGATAATTGAGACCTCGCCTGCCTTGCATATTTTGTTCATAGAAGCTGTAGCAATAAT
AATGTAATCCT

Subregion of IRF4 (genomic sequence)  SEQ ID NO: 167

TTGCAGGTTGACCTACGGTGGTGGTGGTCTAAAATCATATAGAAACCAGAGATCTGATGGTTTACCTGA
AAATGCGAAGTAAATGCACATACTCAGCATCTCAGACGATCGAAAGCTCAACGGGTGAAAGCTCAGGGG
GTTAATTTTGCGATTAAGGACATCTTGGAAAAGTATGTAAAATCCCTGGTCCACTTAAGTATTATTCCT
ATTTTGGGCTTTTATTTATTTATTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTCGCCCACCTCGGCTCACTGCAAC
TTCAGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCGTGGCTCGTCCTCTCAAGTAGCTGGGGCCACGCCCGGCTAA
TTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCGTGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAG
GCGATCCACCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCACAGCGCCTGGCCTATTTT
GGGCTTTTATACCCCACTGGTAAACTGCTTTCCTCCAGGTTGAGGTTAAAACGACATCATTTTAAGGTG
AACTGAAGTCTGGAAGTGATTAAGCACTTGGATCCTTAGGGAGCCTCTCCCCGCCCCCATCTCTTTCAT
GCTAAGATAATTAAAACTTCGGGGCCGGGGCATTGTCTGAGTCACTTCAATTCACCAGCCTAATAGATG
CAAAAGGATGTAAGCATGTCAGACACGCAGAGACAGTATTTGAATCAAGCTTAATAGCTCAAGGGAGCT
GGGCCATTTCCTATTTTCTTTTTAGTGAGTGCGATGTTCTCTAAACACCGCGGAGAGGCAGGGTTCCCG
GTGATGGCCTTGCCGAGGGTGCTCCCGCAACCTCCACCTCCAGTTCTCTTTGGACCATTCCTCCGTCTT
CCGTTACACGCTCTGCAAAGCGAAGTCCCCTTCGCACCAGATTCCCGCTACTACACGCCCCCCATTTCC
CGCCCTGGCCACATCGCTGCAGTTTAGTGATTGACTGGCCTCCTGAGGTCCTGGCGCAAAGGCGAGATT
CGCATTTCGCACCTCGCCCTTCGCGGGAAACGGCCCCAGTGACAGTCCCCGAAGCGGCGCGCGCCCGGE
TGGAGGTGCGCTCTCCGGGCGCGGCGOGCGGAGGGTCGCCAAGGGCGCGGGAACCCCACCCCGGLCGCG
GCAGCCCCCAGCCTTCACGCCGGCCCTGAGGCTCGCCCGCCCGGCCGGCCCCGGCTCTCGGCTTGCAAA
GTCCCTCTCCCCAGTCCAACCCCCGGCCCCCACAGGCCTCGGCGCCCCGCCCCGCCCCAGGCCCCGLCC
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CAGAGAGTTCTATAAAGTTCCTCTTTCCCACCTCGCACTCTCAGTTTCACCGCTCGATCTTGGGACCCA
CCGCTGCCCTCAGCTCCGAGTCCAGGGCGAGGTAAGGGCTGGAGTCGGGCAGGAGGAGGGGTGTGAGGC
TGATACCAGAGAGGACCCGGAGCGCGAACCAGAGGTTCGACCTCCAGGGCAGCGCAGGGTACCCCGGCT
TCGGAGCGGGAAGGGAGCGCGCCCCGTCCTGGAGCTCCGACTCCCACCCCATCTGCGCTGAGCCGGAGG
CGCTGGTTTGGGCTCCAAGGCCCGCCTCCTTGGCTCTGCCCGAGCCTCCCCGCCTGCCCTCCGCGCTCC
TGCGACGGGGTCGCCACAAGCTGGACGGGATGAGCTAACCGGACTGTCGGGGCCCCAGGAGTGGCTGAG
GCGGGGCCGTCCAAGGCACCCACACAAGACGGCACAACTGCCTGCGAGAAACAGGCCCGGCCCTGTGGA
CCCCAATCCGAGGCTCCTTCCCCTGCTCTTCGTTCCTAAGGGGCCCAAGCTCACGGCGGCCTCCGGCGE
GGTGCTCACCCGCTGGCGCAGGAGGAGGAGGAGCTCCACATTTGGGTCGCTCCGAGCCTTGCGTGCGGT
GGCCTAGCCGGCCTGGCGCGGTCCCTGCCTCCCAGGCTCCGCAGCTGTCGTCGCCCTCTCCCGCGCCCT
CCCCGCCTCCGCTCTCCCGLGCCTGCTCCGGGGTCCGGCGGACGCTCTGCGCGCGGAATCCCCCGTACT
GGGGCTGCAGCCCCCGCGTCTGCGCCACTTGTCGTTTGCAGAGCCCACTTAGTGCGCGCTAGCTGGGCA
GGGATAGGGGTCCTATTCGGGGCGAAGGGTCTGGATGCGAGCAGAGAAAGCGGAGGGTGGAGGAACCCG
GGGCTGCGCCCCTGGAACGCCCGGCCGCAGGCGAGGTCCTCCGCGCGTGGAGGCCGCCAGGGGAGTGGA
AACTGACAGAGTCGCGGGGAAGGGGCGAGAAGCGGGTTGGGAGTGAGCGAAGGCAAGCGAGAGCTGCGA
GTGAGTGCGGAAGGAGGGCCAGGAGGGGTGGCGGCTGGGTGGGGAGAGAGGGTGCAAGACGAGCGGCGL
GTGTCGGGAGCCTTTGGGCTGCGGGTGCGTTACAGGAGAGCAGGCGGGTAGGAGCCTTCGCGGGGGCCG
AGCTCGGAAGGCGGACGGCTGTGCCCGCCCAGGGGATGCGCCCGGGCCGGCCGCGAAGGTGCCTTCTTC
CGGGGGCCCGGACGACCCTGACACGGCACGCGCGCGCTTCGCAGCCTCAAAGACTCCGGGGCCTCGTGG
TCACTGGCGCAGGGGATCGGGGCGGGGTGCCCGGAGTGCGGTGCCTCGTGGCTGAAGGGCAGCTCTTCT
CCCCGCAGTGCAGAGCAGAGCGGGCGGAGGACCCCGGGCGCGGGCGCGGACGGCACGCGGGGCATGAAC
CTGGAGGGCGGCGGCCGAGGCGGAGAGTTCGGCATGAGCGCGGTGAGCTGCGGCAACGGGAAGCTCCGE
CAGTGGCTGATCGACCAGATCGACAGCGGCAAGTACCCCGGGCTGGTGTGGGAGAACGAGGAGAAGAGC
ATCTTCCGCATCCCCTGGAAGCACGCGGGCAAGCAGGACTACAACCGCGAGGAGGACGCCGCGCTCTTC
AAGGTCTCCGGCCTCGGGAGCCGGOGGGEGCGCGCCGGGGAGGGCCCAGAGACAGAGCCCGGGGTCCCC
GGCGCCGCCTCCGAGGCGAGCCCAGGGGACCGCGCGGGGCGGACGGGCGGGCGGCGGAGGCATCAGGTG
GCGTCGCCGGAGCCGCAGGAGGAGGAAAGGAGGCCTCGGCTCTCAGCGGGACCGCGGGGGCCGGGAGCE
GGGTCCTGGGCGCGTGGAGGCTGCAGGGAAACCGCTGAAGGCCCGGCCGGGCCCGGGGAAGGGCGGCCA
AAGGCTTGAGGGGTTTTGCGCGTTCGTCCGTGCGTTCTCGTTTCCACGCAAGCCTCCCGCCCTTCCTCC
GGGCTCCCGTCTGCCGCCTCCGTCCGTGGGTCCCCCTCGCCCTCTCCGTGCGTCCGCGCCTGTGCCGGE
GGCTGTTTTCGTCTCTCACCGCGTCTCTGTTTCTCTTTTCGCTGCTTTTCTCTCTGAGTCTCTCTCTCT
CCATGTTTTTCCTGAGGTCAGCCTCTCTTCTCGCTCCTGCTAGCTCTCTGCGGGTACTCCCACCTCTGT
CTTTCTCTTTGTGTGTCTCTGTCTCTCTCTTTCCCCCATCGCAGTGGAACTCAGGGCCTCTGTCTAGAG
CTGTCTCCCTTGCCCTTTGCGCGAGTGCACACACGTGTGTCGTTGTTACGATTGTTCTCCCCTAAGGCA
GTTTACCCAGAGAACTACGTGTCTGGGCCCAGCCCCCACCTGTGGGCAGAGCAGGGGAAGGGGACTTCC
TCCGGGAATTTGGTCTCAATTTGCTCTCAGAGTGCCTCAGCTGTGCTGCCATCC
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Subregion of NDRG4 (bisulfite converted sequence, Cto T)  SEQ ID NO: 113

GtAtTGTTtTGtTTTTtAtTGTTAATttAAttTGtTtttAAAtATtAttttTttTtCGtAGAGTGtTGA
AGATGAAGAGAGtttAGCGGtAtAGGGGAtttAGAGtTTGtttTTtTGtTGAtTtAGTAGTGAtTtCGt
TGttTGTtATGAtTGATGTTT t tAGAAGGGT tAGGGE LTt tTtAAttTALtTETTttTTATGLALLTTT
GTTTGATGtAATAGt t t TGGGGALTtTtACGATTACGTTTtTTtTTtATtTATTGTt Tt tAtTTTTATT
TATTTATTTATGTATTTTTTAGAtTtTATtAt ttAGGtTGGAGTGtAGtAGCGCGATtTCGGtTtALTG
tAACGTtCGttTttTGGGTTtAAGTGATTtTttTGttTtAGttTttTGAGTAGtTAGGATTAtAGGTAT
GTGtAttACGtttAGTTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTtAttATGTTGGt tAGGtTGGT
tTTGAALTttTGAt tTtAGGTGATt tAtt tAttTCGGL t Lt tAAATGTGLTGGGATTALAGGLATGAGE
tAtCGCGLtCGGL L tTALTGTL Tt tAtTTTTAGGAGTTtAAAT t tAtAAt tTGAtTtAtTGGAATGLT
AtAGGAGTTtATGAAtTATtTGAGtTAtATGGATAGTtTGtATGAGTTtAAGGt tAtTGtAGAtAttAT
GTtTtAGAtAGGCGTGTtATAGTGTtAAAGtTttTGTTAGGtAGttTGtAGAAtAGttTAGGtttCGTG
AATTATGTtAtTAGAAtATtAAtAATTAATTTTGTt tAATGAtAAAGT t TGAAATGAtTGAAAAGGGTA
GGAtTtAGGTAAGt tTGAAAGAATt Tt TtATGCGATAATAAtAATTTtATtATGAATAATAATAATGA
tATGTATTGAAtALTTAAAtTTAAGTtATGCGTtTGGtAtTATATTAAGtATTTTt TTTATATTLTGTT
ATTTAATtTTTAtAGGAAT t t TGAGGT tAGtATtATt t tAATTTtAtAGAGTATGAtATGACGT tTtAG
AGAGGGTAAGtAGtTTGttAAAtATTt tAtAGt tAGGAAGtTGTAGGAt tAGttTGTGtTttTAAGGAL
TGGtTttTGGtTGtTATATATAGAAtTAAGttTGGTGGAGGTGTtAGAAATAGAGGTTtAtTTtTGTtA
TtAtCGAttTtttTttAtAttTTTGtAAAGGAGGAAAtTGAGAGGtAGGGATTTtCGtAGAGtAAGGAA
Tt LAAATTGLTGLLTLtTGTGATTTATAtAtTGtAt Lt tAAGLTGTAGGGGTAAt t tAAGGATAAAGLT
GTAAt t tAAGCGGGAALATATGL t ttATtTGGGGt tAttAAAATtTTAt tAGtTTt tTtAGtTGGTGGA
TCGGTTAATTtACGGt tAtAGtttttTGGAGtTGGGGGAAAGGAAAALtAGGGCGTLTtCGtAAALLAG
tt tAGAGAGAGGTtTGCGGAAGGGttCGGAAGttTGtAGGttttTtTGtAtttttAAttttAtCGttAT
ttTGGAttTttAAGATGAt tTGGTttAAtAGAGTttTGtATGGAAAAGAtTGGAAt ttAGGGAGGAGtA
GAGtttCGtt tAAGGTtAtCGGtCGAGT tTGAATAGAAt tCGGTTELTt tAGGAGL ttTGTtTTTAGLTG
TtTTGTt tAAATAAAATTTTTtAGGt tATtAGATTTtCGTAtTt t t TGGAGTGGGALTTtATtTGGGAL
tAAAGGAGGGt TGGTGAGGGGAGTGGtAGGAGGGAGGAGTG L t TCGGGG T t t CGAGtAGGATGAGELTG
AGGAAGAGACGGGTtt ttATGTTtttTTTttCGtTtAGATAATGGAGGTGAATTGAGGGGAGtAGAGAL
tTttttAttTTtAGGGTGGGAt ttTGAGGGAttAGGAtAttTTTGtTAGGGGATGTtttTttTtAtTtt
TGtAtAAGTTttTtAAGGAtAtttTCGGGtTtCGAAAACGGGGGGAGGGGGACGACGttttAGAGGttt
tTGAGttttTGGTTtTTt tCGAt ttTAAGGGLTTTTETt ttTCGGT Tt tAGGCGGCGACGGCGGGTAG
CGCGAAGtAGtAGGCGtAGGGGCGtTGGGATGGGGATGTt Tt TGtAGGT t TAAGGT Tt t t tTTGGGAGT
tTAAAtAAAGAtTACGGtAGCGtCGTttttTttttCGGGAAttCGACGtCGCGCGGL tAtAGGGGGLLT
GGAGGGGCGGGtAGGGttTCGtAGCGtAt ttAGtAtAGT tCGCGCGGCGGAGCGGGTGAGAAGTCGGCG
GGGGCGCGGATCGAtCGGGGTGTtttttAGGtTtCGCGTCGCGGTtttCGtTCGtttTttCGttCGttt
AtCGGGtAttttAGtCGCGtAGAAGGCGGAAG L tACGCGCGAGGGALCGCGGTLCGT tCGGGALTAGEt
ttAGGt tCGGtALCG Lt tCGCGGGLCGAGCG Lt tAtALtCG L tAAAL L tACGCGGGLACGL tttCGCGG
CGtAtCGtttttAGttCGGttTtCGttttTGtAGtCGCGGGtACGCGGAGGGGLTLLTGGLTGttCGtA
ttTGtAttCGCGCGTCGGCGGCGtCGAAGt ttCGtTtttCGttTGCGCGTLTGTtTCGTtCGtATtTLC
GCGGTGAGTCGGCGGCGtttTCGttttTGAGtttAGGGt tAGtTTtTtTCGtCGtCGCGGtTGLTGCGE
GCGTtttCGtttAGtttAGtttAGt ttCGAGtACGAttttAGt tttACGtACGAtttTAGt ttCGCGAG
TttCGtAtCGAtTCGLTttCGttttATTTCGL LT tCGCGGGGGCGGCGLLtttTttTtttCGCGGETEL
CGtTtTttTTttTCGttTTttCGGLCGCGLTGGGGALt Lt tAGtCGtCGTtCGCGAL Lttt tAtCGCGA
CGt tCGGAGGCGGCGGGGT LTt TTTGTTCGGGCGGCGGGTACGGGGGALtAtt Tt ttACGGTGTtALCG
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tAtttAtttCGCGtttTTttTtCGttTttTGGAGTTtAtCGGGAL tAGGTGGCGGCGGGTGLLTTTITTG
GGGGTGCGCGGt tATGtAATTGGTGGATTTTTTTAAAtCGTTTTGGAGGGGGGAGCGCGGCGTTGGGGG
CGGGAGAGCGtTttTGGtTGTGAGtTGtTttTGtCGtTTCGtTtCGCGtTtTttTGtCGtTtCGtTtCG
GGTtTttCGCGtTttTtTtttCGGLTCGGtCGAGCGCGt TGt tCGACGtCGttAtttAGAGLCGGGEC
GCGtCGGGCGtCGAGATGAAGGTG L TGGGA tAtCGGLTGGAGL TGt TtAtAGGTALCGLtCGLL TGt L
CGtAGtCGGtCGt tALTTTtCGAGTTGGAGCGGALTtCGGGCGCGGLGGTCGGEGALTGGGGCGGLTCG
GGTtTGAGtAGGAAGGGGTGCGGAttt tAAtTAAGT tt TAGTTTTGTGtTAt t TGTTTGTGTGCGGAG
ttAGtt tCGGGAGAGGAt TTGAGGTTGTGGCGAGT tttTGGCGtTGGCGTtCGGGETGCGGGAGtALCG
GTtAGGGGGTGGttttATGGGGTtTtTGAt tAGCGGAGtTCGGATTAGGAtt tTGAAAGtTAGtTtAGG
GETttTGtttTttAATtAGTGTCGLTTGT t t t tTAAGAAAGGAt tCGTGGGETTETGGLAGGAL tCGCG
ttATGGAttTETTATTTtTGCGt t tTGTGAtAATt TGAGLCGT tTTTt Tt TGGGGGAGAAGTTTLTTGE
TGGGAGTGGAGGCGACGt tAAGTGGt t TGGGAAGTGGGAAGt tAGATTGGAt t t TAtTGAtTGGGGAt t
tTtAGt tTTGGGGt Tt t Tt TGGAGAAGTGATtAGTTGt tt TGt TGGAAAtTtAtATttAGGGGGtAGTG
GtTGGAGAGtAAGAGCGAACGGT tAGGAAGAGGAGGTGGGAAAGGGAGtAGGGACGGGGGGGAGGATTC
GAGGAGTGAtTTtTGTGTTtTtt tCGGTGTGGAGAGAL t tAGA tAGGAGGAAAGGAAAGtAALtCGGTT
TttTttAGtTtTGGGAtTTATAGGTGLTt tATtCGTGTATGT tAGATGAGtAtAGATTt tAGTAAGTGT
ttTtCGAtAt t TGGGGGAGGGGGtTGATtAt TGt tTTt tAGGAtt TTAATGT tCGATGAGGGAGtAGAG
tttCGGAGt t t TGTTAtAAGGt TGGAAGGGGtAGtCGTtTGTGGGTGCGtTtAGGAAACGGTGGAATLC
GAGTCGGGGGtAGtTTTTGAAGAtt TCGAAAAATAATTTTTGTTAATGAAGAAGGAGGTGGtATTATGG
GTTtAGGATtAAGGGAATGGtttATGt Tt TGGGGTGTGAGAGAGGtTTGTTCGGGGAGAGGTATGGAGG
tTGAATGGt t TGGAATGTGCGTGTGTGTTGCGGGGGAGGGGGt TAGAAGGTGGGGGTGGGGTACGTTGG
GTGAGGTTTTATTAAATCGGtAGTAGtAGGt tAGGCGtAGTGGtTtATGt tTGTAAT Lt tAGtALTTTG
TGAGGtTGAGGt tAGAGGATCGtTTAAGGt tAGGAGTTtAAGAt tAGt t TGGGTAAtATAGCGAGAttt
tATtTTTAtAAAAAAATAAATAAATAAATtAGtAATAGtTCGTGAtAGAtTTGTAGAGAAGGAAAGGTG
GAAGtTGTTttTGGGAtAtTGGAAAtTGAtTGGGTGtTtAGAAGTTttAGCGtTGAGtttAGTTAGttA
CGGGGLTGGtAt Lttt TLtAAT L Lt TTGL tAAtTTTTTETTTGTGGAGL T tAtTTGAGGLAGGt L tAGE
TtAtttAAtTTGGAAGGGAAtCGCGtAGGL tAtTGAALTTGTTAA Lttt t TGGAGGGAAGGtTTGCGGT
TttATGGGTGTTTTGTTTGTTTGTTTTGTTTTGAGATGGAGT tttAtTtTGTCGt ttAGGtTGGAGTGt
AGTGGtAtAGTtTCGGtTtttTGtAGCGTtCGTtTtttAGGATtAAGGGATTtTCGTGt tTtAGtTTtT
tAAGTAGtTGGGATTAtAGGtACGCGttAttATGtATGttTAATTTTTGTATTt TTAGTAGAGATGGGT
TTCGttATGTTGGt tAGGLTGGTtTCGAALTTtTGAt tTtAAGTGATt tAttTGLtttTGLtTttTAAA
GTGtTGGGATTAtAGGCGTGAGt tAtCGtAtttAGt Lttt tAt tATGGGTTTTTAGAGLTtTGLATGGTG
AAtAGATtTttTGGTTttTtTtTTttttAAtTETTttTGtttttAAAGGGL tTGGATGAGAAATGLTLA
tAGGAGAtATGTGTGGGGGGt TtAAGtAGGGGTtTAGGtTTTGGAGAt tttATGtAtTGTTtTtTtATt
TttTGGATAGAGGAGTtAGGAttttTtTTtttttAttAGATGGGGTtAttAGATTtTGGCGGGLTTTLT
AAGTtttTGGt tAGGGTGGATGAGGt Lt t Tt TtAGTTAtTGTtATtAGT tAtAGGLTtCGL Lt ttATTG
TAttTGtAAttTGG L t t TGGGAGAtAAt L tATt Lt tTtTGTTGLTATTTTGTGGTtTTtAtAGALTT L
tTtTtTGTttTtTTttTTTTtTtAtAGATCGGGATTtTAAL Tt tAAt t t tATtAGTAGt tAGtTGTGTG
AtTTtAGAtAGGTTGtTTAAttTtTtAGAtTTtAGt ttTtTtATtTTAAAGATGGAAtTGTTGGttttT
GTtTtTAAGAGATGGTGTAAGGtTTGtTGAGATAGTGTAGGCGAtAtACGTGGTTGGGAttTAGAtttT
GGTGGGtAttTtTTGGGttttAttTGTttTGGtTGGTTGGtAttTAGAGtATTTGGATtTGtttttAtt
tTELTTTATt ttTGtTTTt tTGCGTtTGTGAGATTTGAt ttATtTtt t ttATTGGATAAtAAGLAGGTt
AtAGTtCGGGAGGTGGt tAtTTTATTGTGGTGGtAtAtAGLAAATGtTtAAGGGTTGLTGALTGAGGLT
AGGtTtAtAtAGtttAtTCGGtATtTACGTtTtTAGGATAATTtTGTAGAGGttTtTAAtTttt TGttt
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CGAtATtAGt tTTAGGAAATTTTTAtTGAATTTTAAAAALTtATATTGAAGGtTGGGtAtAGTGGLTtA
tAttTGTAATTttAGtAtTTTGGGAGGt tAAGGtAGGtAGATtAtTGAGGT tAGGAGTTtAAGAttAGE
tTGGttAACGTGGTGAAAt ttttATtTtTAtTAAAAATAtAAAATtAGtTGGGTGTGGTGGCGtACGtt
TGTAGTtttAGtTAtTTGGGAGGtTAAGGtAGGAGAATtAtTTGGAt t TGGGAGAGGGAGGTTGtAGTG
GGt tAAGATTGtAt tAtTGLAGT t tAGt tTACGtAATAGAGtAAGALTLTGT tTtAAAAAAAAAAAATT
GATTTAGTTtTGTATAtTTTTtAtATTt Tt tTATTTTATTATtTTGt t TGTtTTGt tAGTGAAGT tAGT
GAtTTttTtATGTTttTATTTtTtAGAAGAGGtAGtAtTGGATTtAGAAtttAGtttTGAGtCGGGAGT
TGTtttATATGGtATTtTAAtTGttTGGtTTTGGGAtAGT tTAATAGtCGTTttAtAtTTtATTTTttT
tATtTGTAAAATGGGATCGTCGTGGTGt tTAttTGGtTGGGAT t TTTGGAGATTAGGTGTGTGAGCGTG
TGtAAGACGTCGAGTGtAGLTTt TGGCGGGCGGATAGTTGATGAtAGTCGTGGAGL TGGCGT L tTtAGG
tCGttTttCGAGTGtAL Tt tATtAtTGTGtTGGGGGLTLtTTt Tt Tt t tAtTGTGLtTttAGTTT L tAG
ATTtttTtttCGtAGGGTGTTt tAGTTttTTCGTTGGGTTtTtAtAAtAGTttAGGttTtTtTGAGLTG
TGTtTtTGGGGGAtttTAtTTAGGTtTtAGGTTttTGTGAGT tAGGtATGGttTtAGGGGGTGGGGEEL
TTttAGttAGAtAtttAtAGtTtTGAtATtATGGGGAAGGttAGGTGtttttTtAtATGTGGGAtTAGA
AGGAGAT t tATGGGTTGTLATGt t tAGATt tAGtATGT tTTTTTGTTt TGGAGAGAAGAGGAGGLTGTT
GGGGTttTTtTGGAGGLTTTGTAAATtATGAATGtTTGTCGAGG L tATTT t tAGGCGL tTtAGCGGGGT
tTTGtTGtAAtAGGGAtAAGGAAGGCGGGGGTTTTGGAAT t AGAGGATGTGAATTTCGGGGT LTttt T
GTGtTTtTtAGtTttTGGGtAAATTGTTAttTTtTTTCGGttTtAGTtTTATtAGTAAAATGGGAATAA
TAGtttTtATTAAtAGTGTTAGGttAGAGtAGTTGTtTtACGttTGTAATtttAGTAtTTTGGGAGGtt
tA

Subregion of BCAT1 (bisulfite converted sequence, CtoT) SEQ ID NO: 114

GGATGGGTTGTAGATAAGAGtAGTTGAGAAt tACGtTTtATtTtttTttTTAGAAAtTtTGAAACGAGG
tTTTATTttTAttAGAAGTTtAGATTGtATTATGGTtATtTtAATTt tAAAATGTTAGATGGtAAGAAT
ATtTGLttATEtTTtALTTTt tTTGGAAAAAGTTGE Tt TTCGGGTTTTATATGCGATTGtAGTTTTt tA
GTGTGTGAAAtTAGGAAAAtAAAAtALTtAACGGTGTAtATt t tTAtAt tTAAATAGT tAGAAATAATA
GGtAGtTAGGtTAATTATt t TTGATTAGtAAGATtAGAGt tATTAGGGTGtTtAtTGGTTTAAtAAATG
AATGtttTTAGGCGTtTATtATTTGTAAtTtt TAGAAGtTTTAATTTt tAtAAGAAAtAAAATAAGAGG
GGttTTtTGtTTTTAAtAGTGAAAAGATCGTTtTtttTttttTtTttAttCGGGTtAAtTtTTttAGtC
GtTtttTttTGtATtACGAAtAtACGtTGtAGGAAAGCGtATTTAtAGttCGGGAtATttttAGAtLTt
tTETLtAAAATTE Lt tAC LT Lt TGTGtATAGGAGAAAL TGAGAGAAG L ttTEALTTt L TTTt tAAALTT
tAtAAGtAGGGGAGGGAGtTGTAGtAGAtTTTtAt tTtCGTTt t tAAAAGCGAATGTGAAAAAGTtCGA
GAAGGtACGT t t TGCGAGTGGAGGTTAAAtCGAAAT t TGAAtAGAATGtACGGTt t tCGtAAAtTACGA
TTGATAAAGAAGATAtTGAGACGTTTGCGGGGGATATAAGt tATGGTTGTtTCGttTTttTttttTttt
TGttAAtTATGTTTtTTGGAGAAATCGtCGGTTCGATTtACGtAtAtATTTTTGTAAAAtACGGATAAA
AttATAAGTAGTTAttTTLATTGTTtCGTCGG L tACGAGGGAAGtTCGAGtTGAGCGGAGGGtAGATtt
tAAGGGTCGTAGt t t tTGGtCGTGTGGALCGGGTLTGCGGt TGtAGAGCGCGGT L tCGGLTGLAGLAAG
AttTGGGGtAGTGt tCGAGGCGGCGGCGAGTALACGTGGCGGGLTGGATTGtAGALCGGt tt Tt TCGCG
GCGGAGAtTCGCGAt t TAGCGGATTGtATtAGtAGGAAGAtAtTAAGGtTGtTtttttAGGLCGttttt
AGATGGTGGAGTtTtTtttAGt tCGAAGATTCGGAGttAGCGtttAGAttCGAGttTtAtTtAtTGtTt
AtTttCGGGGTGtAGGGtAGAGGTGttAGTGTTGtAAGTtAAATGATACGGTTAt tttCGAATtAGttAL
TGTGGGTGCGTAT tCGAGTGTGGGGATG L tCGTGTAAtATTTATATGGAGACGT tAAGGAGGAGGAAAT
AAAtAGATtAGAGGT tAAATGTGATTGt tATTtCGTtATtAtTGGtTtt TGt ttAtt Tttt TALTGT Lt
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ttAAAGTAAtTTTGtTGtATGt TGAGAGGAt t ACGGtAtAATtt TGt t tAAAAGTATAtATGTAT Lt L
CGCGGtTAtTTTAAATGTAtTTTTGtAGTAGT tAAGAAtATGTGttTGGTTTGtCGATtTtTTTtttAG

Subregion of IKZF1 (bisulfite converted sequence, CtoT) SEO ID NO: 115

GGTAAATtAATGGAttTTTtAtTALLTTttttTTtTtTGGGLtTGTAGtAGTGAGTTAALTGGLTtAGAL
TTGtttAGCGGAATGt ttTTtAGGAtAtAtTGAGTAtTGTAGTAAGAGtTGtATATGCGtTtAGGGAGA
ATGTGGATAGACGtTGTTTGTGATTtACGGGTAAAGGGttTTtTtttAGAGGtAGtAGAGGtAGATttT
GTtTtTGGTGTGtttTGGttttCGALTTGGAGGttTttTGGGttAGGttAAGAttTTtttCGGtAGCGA
TGGTtTttAGt tAtALTtAALTGL t tTGAAGGGALATTTttTGLTTATTtttTTGLt tCGGLTGTGTLLT
ttAttCGGAAGGLLTGTGL tTTtTTCGt tTGLATGTt tTAt t tTGAGGAGGL Tttt TTGGTtTTTtATC
GtTtTtttTATGGGTtTTtACGt tTTttCGAAttAtCGCGtttAAGtAGGAGtACGTTtTCGGLEtTtT
TtAtAGGGCGtTttTttTtAtAGGGGTGt tCGGGATTTTTATTtTGTGttTTttTGGTGGtTttTAtAA
GTtTGGAAGGGtAGGAGGCGtATtTtAtTttTtTGGGTttttTttttTAGCGttTGGCGGGAGtttAGG
tTGtATTTGTGGAATTtATGAtTTTTTt Tt Ttt TGt TtAAGt TGAAtAtATTGLTGGt Tt t TGt TCGGG
TGGAGt tCGGtTAATTAGAGTGAGGGG LT t t tCGTAGGGCGAAGGGGTGCGLTGT tAGATGTGGLATTt
tCGTTTTACGGAGAtAtACGGTGT tTTAtACGt t AGGGAGAGGT t TGAGACGtAAAGAGtCGTCGAGCG
GGtTGCGGGATTGtTTCGtTGTtAttTtCGttTGtAGttAtttTTtCGtACGtAtTTGTGTGTGtAttt
AGGttAAtATGGAAGGCGttATttTAAtTT tTGtCGTGAGtAGGTGGGAGGGAAGAGAGACGAGAGGTA
TTttATTGGTTGTtTGGGAAAATGAATTGtAttTTttttTtttTTGCGGAGGATtAALTTTTtttAttt
ttTCGGGTGGGtALTCGLAT L tTGGGGtCGGAGE tTGAAL tCGGGAGL tAAGGGGE Lt tAGT Tt tAGGG
ACGTGAAGtTGAGCGTAtAGCGGGCGLTtt tAGAtAtTGGGGAAAGTGtTTTACGATGTt tCGAGTt Lt
TttAGTtTCGt tAGCGGGGCGAGCGTGAGGGTG t tCGAtCGALtAGCGGL ttCGGGTGLAGGGTGGCG
GGttCGGCGGCGCGCETtttttTtttttTttTGGCGGttCGtACGTGTCGttCGCGtCGCGL Lttt tACG
GGTTACGCGCGGGTttCGtAGCGtCGCGGtCGAGtCGGGL TGt tCGGttCGCGGAtALAGCGtCGGLCG
tCGLATt tCGTGCGGGGLCGCGGCGCGATGL TGCG L TGGAATGAGGAAGCGCGGCGGCGAGGGGAGGGE
tCGGGCGCGETGCGCGCGGEGETGGCGGCGECECGETCGAGCGGET tCGGCGCGGGCGAGCGGGLTGLAG
tCGGCGGCGGCGLtAGtAGGTACGGLtCGtALtCGLCGtLCGL Lt tCGGCGGT tTTTGGGGGLTGAGLCGG
AGttCGGCGCGATTGtAAAGTTTTCGTGCGCGGt Lt tTtTGGt tCGGAGTTGCGGtTGAGACGCGCGLC
GCGCGAGtCGGGGGAtTCGGCGACGGGGCGGGGACGGGACGACGtAL tt Tt TtCGTGTttCGt Tt TGCG
tttTTtTGCGCGtttCGt Tttt TGTAtCGGAGtAGCGATtCGGGAGGCGGTCGAGAGGTGCGCGCGGGG
tCGAGtCGGtTGCGGGGLAGGTCGAGLAGGGALCGL tAGCGTGCGT tAt Lt tAAAGTTTGCGGGGTGGE
AGGGCGCGCGLTtTGGt tAt tCGtCGLTtTGGGCGGtAGLTGGTGGtAACGLAAGGGCGCGGCGGGGGC
GGtCGGCGCGGAGGGGGT tAGGTACGGGG tCGCGGGCGECGLTGTGCGCGCGGGGLAGtCGGTCGGC
GGGAGCGCGAAAGttTGGTtTGAGtCGGt TGGGGGCGGGGAGTGTGGCGGAGAAATGGGGAALAATGCG
AGTGAGtAAtTTtAGGAAGTtATTGTGAAAGAAAGtTGGGAAGAGtTtCGCGGt tAAGTTAGtAGGALA
tTtTAAtAAGTGALTGCGCGGE tCGCG L tCGGGGCGGTGALTGCGGLAAGL t Lt tTGGGT Lt tCGCGCG
GCGtATt ttAGt tTGGGCGGGACGLTCGGtCGCGGCGAGGCGGGLAAGL tTGGLAGGGLAGAGGGAGL t
tCGGtTtCGAGGTTGtTtTTCGtAt tCGAGGATtAGTtTTGGt tt tAAAGCGCGACGtAtAAAT ttACG
TGAGTGTTTTtAAATTGAATTTtAATAGGAAAAtTTGGGGTAAtTGGTGAATTTAAAAAAAAAAAAALA
tAGTAAAGAAAAGCGGTAAGGTTGGTAGAt ttTGGTGTCGtTtAGGTtCGtt Tt Tt TTTTtTGAGGALA
GTGAGAGAGTTtAtTTtTGTtAAGCGTtTGTTGt Tt TGtAtTGTGt tAGtAGGTGtAGGAt tAGGtCGA
tATGGGAtAtTTtTGAGLAGt t tCGLTGT tAt tAGGAGAGGAGTTLTAGLTt t tAAt tATATTTAAATT
TATGTAGAttTAtATATAt t tACGGAAGT tAGtt TTTATAAAGTCGTGTGTAAAGAGTTTTt t TTATAT
TTGAGtCGGGAGtTTTtTTTTTATAtTATAAATATGATGAGATCGAGT t TGAAtTTAATTTtTGtAAGA
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GAGGAATTATttCGGtTTTGAAAAGTTAGT t t TTTTGtTGAtCGtAGGTTTGACGtTtAAGT tAt tAAA
ttTTtTtAGGAAAAt tt TTAGTAATATTAAGGtATtAGGTTAtTTGCGGTTATATTTGAAATGTATTTT
AAATATTTGTtAAGtATCGtTGtTGATGttTAAGGAAt tTCGTGAGGGtTTGTTTTTttTTtTAATTTG
GAGGtATtTAATGAtCGAAAAtCGTAGCGATTt tATAGGGTtTGAttAGGtAtAGtTTTtAAATGtAGE
TTtttTtTtTtTAGGGAtTGtAGt t tAt t tAGALTGAATTTtAATGCGGTGCGLTTTGtTTAGGTTAL L
tAtTtAtAATTTt t tAtTGCGtCGtAGGtAGTATATTTtAGtTTTGAGATAt tTTGTTTTAAAATT LA
GAtAAAATGGTGTTGAGGAAATGTtTttTTAtTAGTtttATtAAtTTt TGTTAAAAGAGGAAAATTTAT
GGAATTTGAAAATAtTGCGTATGATATTTAAAtTTTtATAGAtATTtAAATGtTTTTAAGGt tAGGTTt
AATTTGGTTATGAGTCGAGGGGTGGGGGGGAt ttAtATAGAAATGT ttTGGGTt t Tt TTGAGTTTATTT

Subregion of Septin9 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 116

tTGGAGtCGGTGGGt Tt TGAGtAtAGT tACGAAGGtATGCGtAtTTTtTGGt TGt TtTtt TGt tATTGT
tttTTGGGTTtttATTTTGGTGAGGCGTGtAtttTGGCGGCGt Tttt tAGGGAAtTAAATATGTTTGLT
GtAtTGTGCGTGGAGATGGAGAATGTAtAATTGGtTGAt tt TGTGtTAATt TGGTGGAAt Tt tATGttA
Gttt TGGGAAAGAAtAATTGLATGGGTGTGT t tAtAtTtAt tAGGTGtTTTTTAGAAAAAtALTCGAGA
ATAATGtTGTGGtTTAGGATGGtTGTTGTGtCGGAL tCGGLATLTTt t tAGGGGGGLTGTGTTGTTGGG
tTGAGTTTtTTAGGTAtTGGAt ttttAAATttttAAATACGGCGTGGAtAGGTGGt ttAGTAGGGGLTG
GAtTATtCGATAGGt ttAGGTGtTGGAGTTtAGAtAAGAtATAt ttTGGttTGGCGTGGAAGATACGGG
GTGtTATTAATGGtAGtAATGGtTGtATTTtTGAAAttCGGGtTtttAGGtCGACGAGGGTGTGtACGE
ATtTGAAATGTtTGTGGTTTTGtAGTTt t tATGTt tAtAAAtTtAtTTGGTTGAAAATAGTTtAAAATA
Tt tAAAGtATGAGGGAGGGAGTGt tTGtTTTTt TTAAAAAGGAAGGALTTGATTT tATt TAtTTAAAAA
GttAtttAAAttTAGAAtATTTTtCGtAAGAGAtttttTGtttttCGttTtTttAGAATGGtTGGAGAG
TtTtAGtAtTttTGtAtATTTGGGATATTTtAGAGGGGGTGGGGAGGGGtAAGTGGGtAGCGAGCGAtL
TtAGAtttAGGATGAGtTGTtAGGCGtTtttCGGttAtAtATTtAAGGGAtCGGAGTGtAGTTGTAGCG
TTGCGGttTGtTGLtTTCGGGGGTGGGGGTGTTGTTt tATGtTGTGAATTtTtAtATGG Lttt TGALTLT
GGGtAGAGGtCGAGGGT t TAAGGGACGGGGTGAtAGGGAGAGLATGtAGGAGTGGGTTTLTGGLTTTtLt
AGGGCGAGTGGAAGAAGCGt tTt Tt Tt Tt TTGTAGGTGAtAGAL tTGGGGGGt t t TTtTTGAGGATGAG
AGttTGTTGtTTtTtAAGTTtTGTGTtTAAtttAGGTttttAGGTtTAttttAGttttTCGGLttTGtt
TGttTTGTGGATGATATAGTTTAAGGGTAGAGAtCGtTGGt t TGGAGGGAAGGtTAGGttTtAGGTTAG
GGt ttAGAAGGGAGGGAGAAGtttTTGGGGtAGt Tttt TTTt TGt TtAtTtAtTGttTAGt Tt TTttT
TtAtAttTTt tTTCGGAAACGTLTGE Tt tTGAtAAGGTLTALTTt tTGt Tt TtAGGAGGt tt TTATTGT
GGAGGAAGGGAGGCGTCGt tCGTtttTGGtTTtTtTGAtAGLCGTGTTt tATt ttCGLtttTGTGLtttT
TtTttCGGAtAGTGttTTtTt tAGGGtTtAtttAGGAGGGTGtAGCGGTGGtttCGGGGCGGTGGTCG
TGGTGGGGGTGTTAGtTGtAGGGGTGt ttTCGGTGGGTGGGAGTTGGTGGttTtTCGtTGGTGttATGG
GAtTCGtATGTTCGtttTGCGttttTCGGtTtTTGAGt ttAtAGGtCGGGATtt TGt tTGttAGtCGCG
TGCGLTGtCGTTTAAL t tTTGtAGGCGtAGAGCGCGCGGCGGCGGTGALAGAGAALTTTGTTTGGLTGE
ttAAATALAGE LTt tTGtAGAAGGA Lt tTGCG L t CGGGGAAGGGGAGGAAT tTLTTt Lt tTtTGGGCGE
tCGtttTttTCGttATGGt tCGGttTttAtATtCGtttAtATtTGGtCGtAGCGGGGCGL tCGGGGGGA
GGGGtTGAGGtCGCGTtTtTCGtCGTttt tTGGGCGCGGET tAGGCGGGGAGGAGGGGGGCGLTtCGGT
CGTGTGtttAGGAtTGTtttttAGCGGttAtTCGGGttttAGttttttAGGttTGGttTTGAtAGGCGG
GCGGAGtAGt tAGTGCGAGATAGGGAGGtCGGTGCGGGTGCGGGAAL t TGATtCGt tCGGGAGGCGGGE
GCGGGGCGGGGGLGTAGCGCGCGGGGAGGGGLCGGCGLLCGLLTTL LTttt t tATTtATTtAGtTGAGL
tAGGGGGt tTAGGGG LTt tTtCGGCGGLTAGL Tt TGtAt TGtAGGAGCGCGGGCGCGGCGL Lt tAGL LA
GCGCGtAGGGttCGGGTttCGtCGGGEGEGLTTttTCGtCGtTGtttTtCGCGCGAttCGtTGt ALt
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AGttATtATGTCGGAtt tCGCGGTtAACGCGtAGtTGGATGGGATtATTTCGGAtTTCGAAGGTGGGTG
tTGGGtTGGt TGt TGCGGtCGCGGACGTGt TGGAGAGGA Lt t TGCGGGTGGG T t TGGCGCGGGACGGGG
GTGCGtTGAGGGGAGACGGGAGTGCGt TGAGGGGAGACGGGAt ttt TAATttAGGCGtttTttCGtTGA
GAGCGtCGCGCGttttCGGt L tCGTGttCGCGtCGT tTACGTGGGGGAL Lt TGTTAGGGGtAttCGCGT
AGAtttTGCGCGtttTtAtAGGAL ttTGTGLTCGTTtTGCGtALTGtCGttTGGGTTTLtTTLtTTTTA
TTGTTGTTTGTGTTTGt tAAGCGAtAGCGAttTt tTCGAGGGLTCGCGAGGL TGt tTCGGAALTLTLLA
GGACGtAtAGTTTtAtTtTGGGAAATttATCGGTttttTtttTTTGGtTtTtttCGGCGGLTtTCGGGE
ttCGtTTGGAt tCGGtAACGGGATAGGGAGGTCGTTttTtAttTtCGAtTGAGTGGAtAGtCGCGT LT
GtTCGGGTGGAtAGtttTttttTtttttACGttAGTTTCGGGGtCGttAAGTTGTGtAGt tCGTGGGC
GGGAGtAtCGAACGGAtAtAGL L tAGGTCGTGGtAGGGT t TAGAGTGGGATGT Lt tATGGLttttATtt
AGGt tTGGGGATATttTtATtCGt tTtt tAGAATCGGGLCGTGGGGGALAGAAGGGGL tTGCGTGCGGG
tAGGGAGAGTATTTTGGtTtTt Tt tTGTtTTCGGGGTTTAtAAAGTGTGTTGGGALTTGCGGGGLTGLT
tTGTttAAGttTGGGTtTGGCGTtCGCGTtTtTGAGt tTGTGAGTGCGTGCGtTTTtt TGCGT Tt TT
GAtTGtCGGTGtTGGGGtTtTGCGTtt TGCGTtCGCGGGAGTAAATAtAGtAGGCGAAGGGGAAGLTtA
tATAATGGT tTt tAGCGLT tTGGGGLAGGGLTTt TGAGGGGCGGGL tTGL LT TGtCGGGAL L TGGAGE
tttCGt tttTCGGAGAGG LTt tTAGGtTGALTTGGGLAGAGL t tTtTGGTGGGCGGGAGGGGGAAAGG
tTGTGTTGAAATGAGtAAAtTGT t tAGGTGTtAGGt tAAGt TGGGAGGTGAt tAGt tTGAGGTttTttt
CGtTttATGGt tAGAAttAGGGtTGAtATtTGGGTGTttTGAGtttAGtTGtttAtACGGtttAttTGG
GGTtAGtttTATtTGAGTGGGGGAGGCGGGGttTttTGGGGGAt tAGAALTTTGGtTGGACGt tAAGtA
GAGTGttAGTGGtTGTTtTTtAGGGtTGGGtt TGAGGAGGGTGTGGGGCGGCGAAGGGACGGGAGGGGG
TTGTGATt tAGTGGt tAtTGGCGtTGTGtAGAGTGTGAGt TGGAAAtATCGTAGTTAtTTTGT tAGLTT
AGTGGTGAAAGL ttTTTTTtAGGtTtTATt ttTTTGtATt ttTGLTTt t tAGAGGGAGGGGAGGTLTGG
GTtTGtAGAGtTGGGAGGGtTTGLTGTTttCGttttttTtttttAtAAtAttTttTtATtTGGAtATLT
TTGGGtAtATGtTtATAtTGGGGTtTtttTAGGTttAtTGTGTTtCGTTGAGt tTttTGtAGTtttCGA
GTGAATGTGAttTtttTGttttTGttTtTTTGtAAtTttTtttTGCGAtCGtTttTttAGGGGLLTTtt
TTGTtt tAAATGT t tAAGTGGtACGALTTAGtCGGTtTGAt tALTTTt tAGTAAGL t tTTATGGAGAGA
GGtttTGTGTTGTGtAGAGLTtTttTttTGt t TGCGGGATCGAGGTtTtTGtTtTtAGTTt tTAAtAGA
AAGTGTCGGGtt t t tAGTGGGATTTtTGGGGAAGAAtTtTCGTGTtTtAACGGGAGt ttTGTGGCGGGA
GGGGAGGttAGGGTTTGGGGTTGTGTTCGTTGTAtAGtTGTtAt tATTTGtAtTATGAAAGTTGTTAGT
GttttTTttTTGGGTtTtTGGGTGTAALTttAtttTTGtttttATGTGttTttATtTGGAGtTGLTTLT
GCGGLTGTtTtt tAAGL tAGTTTTGTGAt t tTGTAATTTAGT t tAAGAtAATGGGLTtATTGAGATLAT
ttTGGTGLAGLAGTTGGtAAT Lt TTTGGL T t TGGGGGAAGGTTTLTtAGT t TCGGGGAGTGGGGLLTLA
ATtTGtTGGTTt tt TGTGTTTATtAGTt Tttt ttTTGTGTGTt tTGAATGGTTTTGtTGGGAATTLTGG
TtTTAGAGttATtAGGTGGttCGAGTCGATAGGCGTGAGAGAGTGTGTGTGTGtATGAGTGCGtATGTG
tATGGGGGtTGAttTGGGGTATGGAAAGGTGGt tt Tttt TGGTGtttAAGGAGt t TGGAGTATAGTTGG
AGGGTGTGGGGGTGTGTATATGGGAGTTGGAtAAL t TTGGGTGGA tAGA tAGACGTGGGGAAGGGATGA
TTGAAGGAGGTGGAGGAGAGAGTGTGATT tAGt t tAGt tAGGGGTGATGTGGAtAGGtAGLTT tCGAAT
tAGGGTAGAGAAAAGT tAt tAtTAGt TAGtAGGGGAGAAGT t AGTATGGAGGAGGCGGAt t TTGAGGGA
GAGTAGGAATTGGATTGtAAGAGGAAGGAGAGttTTtTGGt tAGtAGtAGttAGtAGtAGTGGGGGAGG
tTGGAATGAGtTGGt TGGAGAGGGGGtTGGGGtATAAGGAGGGGtt TGt t TGTGAAGATtATATGGG Lt
AGGtTGCGGAGGGttAGGtATGttCGtCGGGAGTGtAGt TGGTttACGGGAAGtATt TGGAGTGGLTGG
GAATGGGCGtAGGAGtAGCGtCGTGGGAGtALAGGT tTETTTt tCGGGGCGGtT LAt tTGGTGTLTTGG
TTttTGtAAGGTAGGtCGAAAGGGTGGGGAGGAAAL TGt tAGL Tt t TTAtAGCGtTGGGATGGTGGEt L
tAGGGTTttTGAGGt tAGCGGATGTGGGTGttTGTtAt tATGTGGGTTGt TGAGGGGCGGAGAL Tt tAG
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GGGt tAttttAAAGtAGGACGAGtTtTGAGt tACGGtATtTtTGGGGGtAGTTTTt tAATCGAGtAGAC
GTtTAGGttTGGAATttTGTAAtAGAGGt tAtAGGGtttTGATtAGGGTGTTtTGGGAGGtTTAGAALT
AGTGGtAGTATAtAGGGTAGACGGtAAGTGAttTGGtATGGGGAAAGAGGtAGGTGt ttAGGtCGGtAL
AGtAtAttCGTAAGGAAtAGGTAGACGGGAAGtCGTtCGTGGGttTGTGTGTGTGt TCGGAGTTAAAAT
TtTGttAATGTt t tATGTt tTGGGLALATtTAt Lttt Tt t TGGGGAGLAtLTTTLTLTTtAttTTTTt
tTTtttCGttTGTttttTTtAtttAGGGttTTttttATtttTttCGTtTTGGGGAtCGAGGGtALtATG
GtTTTATGTTttATtAtCGATGAGTTGtAtAGGGATTtAGTttTTtCGtTGTTtAGGtCGGGTttTTtA
GGtTtAGGGTTtttAGGAATGGAGAGGGTATtAGTGTtTTttATGGAtTtAAAtTTttCGtATttCGtt
TTTGtTtttttTTtAAGATAGGTtTtCGAGtTTtAAGGTTTTAGGGtTtTGTGGAGGtCGttACGTAGt
AGtAAGGAGAATGTTTTGTATTTGGtTGATGAGATTTTTAGAGT tTtATTTTtTAtTTTTt tAtTGTAL
AAACGGGt tTt tAGGCGAtTGtAGtAttCGL tAtTGt tCGTAATAGGGTGAtAAGAGGGATGAL LLTTT
ttTtTTTt Tttt TTtTGGTTGGTGGAGGtACGGGGt TGGCGGACGGtATGTGtTTTCGTGAATT tAGGE
tAAATtTGTTATCGtAAAtACGATTAtAAtTCGGGTtTTTGTGTAAtAAAAGttTTTttAAGTAttAGE
TGTTGGttTGtTTTGtTtAGCGGTGTTTGtTGTAAttAGATTTGtAtAtCGAGAAAGAATttAAAAGTt
tTTGATGTTTGTTGAAAtAATtTGG Lt tAGGAL t tACGTGtTtAGATt t tAGAGLTGTGTGGLATLTGA
GtTTtTttCGAGtttttAtTGTCGt tCGAGGAGGA Lttt tAGAT tTGTGTTt TGGAGGtAGAGLAGGLT
GTGGGACGGGtTTtTGGGTGGGAAGGAt tATGTGGATATGt tTTtTTGTtTGAGAGT tt tAAtAttTtC
GGGACGTGGGAGtTGGCGCGtTGGtAGGATTtAGGTGttTtTTTtt Tt Tt TAGAGAAAAAGGt ttCGTT
GtTTGGTAATAGGTGtAGAttTGTtttTAATTAATGttAGTAGGttTtTTGCGTGATGAAtttTGttTT
TtAGttAAGAtTtAAGGtATttTGTGAATAtTGt tTtTtTGtAGTTTGAGtTTTTGTGGTGGGAGGLAG
GAGttATGGGGAGTGGGGGLAGGttTtTTAtACGGGT Lt t tAtAGL tAtTGGtAGtAtTGAtTTGATGLT
tTTTGAGTTtAGAGt t tAGGGt tAGAtAGAt t tALtTGTt tCGAtTACGAGTTGGTT tATTTAGAGGGGG
GCGGAtAtAGtAtttAGGtAGtAGATGtAtTGTGATtAGttTTGtAGCGGGGtTGTGGGTTtTtTGGGE
TGGATGTtCGGGAAGAGGtAGGTGGAGGTAAACGt tAGGAtAttttTGtAGTGAtTGGGTGAtTGtAGG
tTGGAAATGtTTTtTGTGGGtTGTGGtTGT t tAGGAAGGTTTTGAATGGGGt TAGTGGAtAGAGTTTGt
ATt tAGAGGGGtAGTGtTTTGGAGGAGTGAGGGGTATGGLAGTGTAGGGATGt t tAGGtCGLttTtALT
tTGt tATTGGAAAGtTGGGCGGtTTCGGTTTLTTtAGTTTLTTCGt tTGTTTt tt TGt tTGLAAAGTGG
GGTTAGAAAtAGtTtTtTTTGAGGGTTGtTGGGGGAt Tt TGAGATGtAGt ttATGGCGtTGAGtACGGG
TttTGttTttTACGGGTGTGGTGGGTGTCGCGGtTGGTGTGGtAT t TGGGCGGGAAAAGGGGGLATTTG
tAAAGGAtAGGTAGGTTTGGATGtTTAAATATGtAGAT t TGGGGATGGGAGGTt TtAGGtAAGGGtLLTG
TGTGATGt tAtTGTA

Subregion of SDC2 (bisulfite converted sequence, C to T) SEQ ID NO: 117

GAAtAtTTtAtATTGtTTGAAAGtATtTTAtAtTTTTTTTTTtttTtAAtTtAtAAAGtAGTTTTTTt
TAtTGGTCGAATTtTtAAGGtAGAAAAGtTAtATACGTtTtTCGTTTtTTtAtTAATTGTTtTtTAGAA
AAGGGAAAGTGAAGAAGGGAAAGAGAAAAGA tAACGGGGAAGAAAAGAGtATAGAGGAGAGAGGAAAAG
TGGGGAGAGAAAGGAAGAAAAGGA t TGAGAAAACGtAGGAGt t tTGGLTTGtCGGTGAGtAGAGLCGGL
GtAGt tAtAGCGCGGAGtCGCGGCGLttAtTGGTt tTCGGAGL TGt tAATCGGCGTGTAATt tTGTAGG
AATTTtTttCGGGTTTATtTGGGAGTtAtAtTGtCGttTttTtTttttAGTCGtttAGGGGAGt tCGGA
GAAGtAGGtTtAGGAGGGAGGGAGt tAGAGGAAAAGAAGAGGAGGAGAAGGAGGAGGAt tCGGGGAGGG
AGGCGCGGCGCGGGAGGAGGAGGGGCGTAGtCGCGGAGt tAGTGGt ttCGtTTGGACGCGL TGt Tt Tt t
AGATAttt tCGGAGL Tt tAGtCGCGCGGATCGCGCGLTttCGtCGtTLTGt tttTAAALTTLTGtCGTA
GtTtttTTTtAAGt tAGCGAATTTATTt tTTAAAAt tAGAAAtTGAAt tTCGGtACGGGAAAGGAGTLC
GCGGAGGAGtAAAAt tAtAGtAGAGtAAGAAGAGtTTtAGAGAGtAGttTTt tCGGAGtAttAALTLCG
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TGTCGGGAGTGtAGAAAt tAAtAAGTGAGAGGGCGtCGCGTTt tCGGGGCGLAGt TGCGGGCGGCGGGA
GtAGGCGtAGGAGGAGGAAGCGAGCGttttCGAGtttCGAGt tCGAGTtttCGAGttTGAGtCGtAATC
GtTGCGGTAtTtTGtTtCGGATTCGTGTGCGCGGGLTGCGtCGAGCGtTGGGtAGGAGGLTTCGTTTTG
tttTGGTTGtAAGtAGCGGtTGGGAGtAGtCGGT tt t TGGGGAATATGCGGCGCGCGTGGATttTGL Tt
AttTTGGGLTTGGTGG L tTGCGTGTCGGCGGAGTCGGTGAGTGGGE tAGGCGGAGGATGCGCGCGLCGT
TTAGGGTGTTTGAAGt TACGAGAGGAGt t CGtAGGGAATAGGGGAGCGL tAt tTGGGGAAL Lt ttAGTt
tt tAAGTATAtAtCGGAGATtCGtTGGGAtAAATGCGtTCGTtCGCTtAt ttTTTtttttTtTTtttTT
ttTtAGAAAAGCGtTGtTCGtTGGCGTTAt ttCGCGGT tCGCGGGAATGGGGGtAtCGAGAATTGCGGT
TTGGTtTAGtCGtAGAGGttttTGAAGTtAtTtttAAtTTtTTCGtttTCGGCGGGTETTGtTGCGTGG
TtTGGGAAGGACGGAGGGGAAAGGGTGG tAGGAGGGGGGAGt tTGGGTCGGG T t CGCGAGGGAACGGLT
ttAtTtCGCGCGLTt t TCGAGAt tAGGGATGAt t TGGAAALTTCGGGGTL L tTTttTtCGtAtAtLATE
tttttCGCGttAGtTTTttTGTTTGAtTGtATGtAAGT Tt TGGGGAGATGGGGG tAGATTTAAGAGAL
tCGCGAGTGTt tAGAGAGAAAAGTTTGtAAAAGTTtTTTTGTTTGATGt Tt ttTGCGGtTAGGGCGAGG
TAAtCGAtAtTACGTGGAATCGtAGTAGGCGATtt tTtAAGGGGATAtTGGGGGAGGtACGGAACGCGT
tCGAAAATGtTGGGACGLCGG L tAtTGGATTt t tAGT t t TGCGGCGA Lttt t Tt tTCGTTGAGGGGTGG
AGGTTGtAtCGCGGGGCGT tAGGGACGGGAGGALATTTTtATAGGAGTTAtACGGGAGTGtCGtAAGLA
GGGCGAGGCGGGGTACGTGTGAtACGGCGLTCGGtTTCGGGTCGL tTGGtCGt TGGGGGAtAGAGGLTT
tttTttCGttACGtTCGtttTtTtTGGtttTGGCGGGGCGtTTtTGGGGtCGGGAGGAGTtTCGTLTLC
GGCGGAGCGttTGtCGGtAtttAGtTTttt Tttt tCGtttTGGCGGTGGGAAtTTGATTTtTttTTTTG
GTCGCGtTTCGGGGGtTGGAGLTTGTTTt tttACGTCGt ttAATGAGCGt tt Tt TAAAGGGAALTGt LT
TtTTGGtLTttTtTCGTtCGLAGLTGL LTt tAt tTGGGCGL tAGGAGE Tt TGTCGGG L tAGGTGGAAGE
TTGAGtAttttAGATTTCGTtTGtAGt tTtAGTGt t tTtTGGGGT tTtAGGGAGTGCGGLTGTTTLTGG
tttTTtTGCTTttttACGTttTt Tttt TTTGt tATTTAATAACGTGTtAATTTt TAATTAATTGAATGG
TtTTTTtAAAGAtAAATTATATtATtTTAAGGTtTTTTAGGTAGTTTTAT

Subregion of VAV3 (bisulfite converted sequence, CtoT) SEQ ID NO: 118

TGAAtCGAGTTTAAtATttTTtTGTAtAAAAATTTTtCGAtAGGAtAAATAAAtTAtTtTTt tAtTGAA
tTGTGAtTTTTGAGtTGAtTtTAGGGTGtAtttAAttTTt tAGAGGTGTtTGGtTTAAt ttTtAAAGAG
GtAGtTttAGttttAGGAGtCGAtCGGtAttAtAGtAttTGAGtAGGGtAtTGtAGGAAGGAAAGCGGA
ATtTtTAGTGAAAtTTtTtATTTttTGTCGt TGt TGAGAGAGGtTGGALTCGtTttTTtTtAtATGGtT
TAGGAAGAGtTGTAAACGGGAGELTTGtCGGLTGGt tAttAGETtAGGGG L t tTGGGGGCGGL tTLCGGG
TTtTGtTtttTGTTtTTt ttTTTGAt tAATGT tAtTt t TGGAtAGATAACGGGAt tAAACGLEtTTtAL
TTttTCGAGTttTtATGTATGTtATGGTTttTtTTTTAGGAAAAtATGAGTAtAAGACGtAAAGtAAAA
GAAGAGAtTAAAGGtAAATTAttttATtAttTCGTTTCGTtttTttttTTCGTTATTATAGAAGAGLTT
GATtAAATTtttTTTGTCGCGttAtAtAtACGtAGAGTAGGTGAAGGGtAtttTAAGAtAALTTATTTt
TTTttCGttTtAtAGAAAGL L TTTACGAAAT ttTtAtAttATtTtCGGACGLAAAGLTTTCGLATTLAG
tTTGAGGAGtTAAAt tATTTtAAGt tAAGGTAGGAAACGt tAAAGTGGTGtCGAAGTGGT L t tAAAGLA
GAAGGtTGGGAAGtAGGGtAAGtTtAGCGtAttTAGACGTTTGtATTTAtAtAAAGAAATTAGLCGLAT
GATTAATGGGAGtTGtCGGtTGGAGGCGGGGCGt tCGTGtCGGttTttTtAttTGGGAtATETGCGGEt
TtAGGTTGATtTttTTtAGGTTGATGGAGTGCGttCGGAGGTTGTTAAGtAGtTGGtAGAGtAGGALTt
tATCGCGGAGGGTtTGCGtAAGGTCGAAtAt tTGAGtCGAGT tttAGGT tAt tCGGTGGTTGGTGGGLA
GtAttTTGtAATGGATGAGt tAtTGCGCGLAtTGLTTt tACGGE Tt tATGL tCGACGGLT tCGGGACGC
GGtTGGGtCGGGGCGEGCGGLAAGGATGCGGLCGtCGLCGLCGtCGLCGCGGTTLtTtCGCGLttCGtC
GACGt tAAtAGtCGtCGGt ttTTTtttCGCGCGGGATCGAGGGAGtAGGAGtCGCGGLTGACGGGTCGL
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GGGCGtCGCGtTAGGtTCGGLTtCGGTLtCGG tCGGGTGCGLCGCGAL tCGGLCGtCGtTGtAGCGAG
TttCGCGCGtTtTtCGTGCGt ttCGGtCGGLTCGGCGGCGGLTGtCGCGtAtAGGLTTtCGAtTttAGC
GttCGGttCGttAtTGAGtATGt ttAGtACGtCGGtCGGTLTCGtTGCGGTtCGtAAGTttttAGACGC
GCGGGTGGGAGCGCGtCGGCGGLCGGGGTTGGGGT L TGTGGtCGAGGGCGGGGCGCGEGGGAGGGGL LG
GCGGAGGGGGGCGGCGGT tAGAAAGGGGAT L tCGCGL L tCGLtTGLAGL tTTGCGGGGLTtACGLAGt
tttCGGCGTt tTGGGGTLTTtTtTCGGGGCGGLTTttCGGLTTTGCGGGGAGTGTGGtTGAATALTGTA
ATACGATGGGGTtttttAGGAtttttTAAAtAAtAAATGtTtAAAGGAGCGACGGATTAATTGGGGtAL
ttAGAt Tttt tAGAGtAATGAAAAAAGTGt t TAGAGtATtAGTAGAGtACGGCGtTGAAAGTTTTAGAG
ATCGTCGtttttTCGttttTTGtAGtTt TATttttTttATTtTtTATAGtTGATTttTtAGttTATTtt
TttTAGTTGt t t tTAGTGGTGTTTTGGtAt t tTtAAAGTGAGTGAGAGTGCGTGTGTGGAGACGL tTGC
GGAAAtCGtttCGATtttTGAGt tTATTT t t TCGCGAGGTGATTTTtAtTTGGAGLTGGTTTGLtttTG
tAtTGTtAGGtTCGGAAtTGTTTGtCGTTGtTGTTtTGGt ttTTTTGtTGAt tt tAtAAAAALLTGLTT
GAGAAAGGttTGTGt tACGGTGtTAGAtTGCGtATGCGTCGGCGAtTGGCGGtCGGGTTTGAGAGtAAA
GCGCGTTAGt ttTGGGtAGtTttTGtCGGGtTGTTtTGGGATtt TTAGTGAAAGTTGGAAtTTGAtttt
AGAATTTTTGCGtAGTGtAtAAGLAGTGtATTCGTGTTTtTTAAGTAAATtTTTTGGAGALTtTAAALL
tTAtLEtTTTTAL Tt L tAtTGLAtALTGL Lttt TtAAAAt tALAATTAATGTTTAAATTATTTGTGGLAA
GATATTGttAtAGTGAATTATTGtTGTTCGATAGGAATGTGGTt tTTCGTtAt tt TTTTGAGATGLATT
tAtTTAAAATTAGAAAATAGGtCGGGCGCGGTGGtTtACGt t TGTAATtttAGtAtTTTGGGAGGtCGA
GGCGGGCGGATtACGAGGTtAGGAGATCGAGAt tATttTGGt TAAtACGGTGAAAAt tCGTtTtTAtTA
AAAATAtAAAAAATTGGtCGGGCGTGGTGGtACGtAttTGTAGT tttAGt TGt TCGGGAGGtTGAGGTA
GGAGAATCGtTTGAAt t tATGAGGCGGAGGTTGCGGTGAGtTGAGAT t tAGt tAtTGtAt Tt tAGtLTG
GACGAtAGAGt tAGALTtTGTtTtAAAAAAtAAAtAAALAAALAAATAAAAAGATGGGAGTTTGGATAA
TTTAATTGTATTATATTTtTGTAGt t tAAATTTTTTATTACGAAt tATGtTTTATAAGtAGGt tAAAAT
ATTATTTTTAAAAGAATGATtTGTTtAGGATAGTGATTGCGTttTTTTTCGTTTGGtTGTGAtAAGGAT
AGtAtAtTGTTTAtAtTtAGCGtTGAAtAATAAATtAGttTGAGGATTTttTTTttTtAtACGtATttT
TtttTAGLAATTTttTtTTGTGTTtAATGCGGATT t tATtAATAGtACGATATTTTtTAGGt tATAATT
TTGGtAAATAAATtATAtTAATtTtTAtATAt t TTTAGAAGtAAAAT t t AAtAtATTTGAATtAttATT
TAAtAtAGTtTTTtATAAAGAGAAATTAAAAAGAAATTTtATTAAACGGGTtAAAATTTAAAtTAAAAL
TATGAATTTTTTTtAGGTAGtATtAGATtAttTTTGGATGTTGGAGAATATTTttAAAATttAtATTAT
ATAtAtTATtttAGGACGtAAATtTGGATTTAGAGt tCGAGtTGTAtTGtTTTtTAGtAAtATGAtLTT
GGATAAATTtTtTAtAGTTtAGTTT t tATAGATACGAAATAAGAAATTTTTTTTTTTTTTTGTGGGGGG
TGGACGGAGTtTCGtTtTGTCGtTtAGGtTGGAGTGtAGTGGCGCGATLTtAGtTtAtTGLAAGL Tt LA
tTTttCGGGTTtACGttATTtTttTAttTtAGt tTtttAAGTAGtTAGGAtTAtAGGCGtCGGLCGLtA
CGttCGGtTAATTTTTTTTGTATTTTTAGTAtAGAtAGGGTTTtAtCGTGTTAGt tAGAATGGTtTAGA
TtTTtTGAttTCGTGATtCGt tCGttTCGGtt Tt ttAAAATGt TAGGATTAtAGGCGTTAGtCGtCGTG
ttTGGt tATAAGAAGTAATTTt TAAtTAATAGGGTTGTT

Subregion of TMEFF?2 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 119

TGtTAAAAtTAGAAtAGAt tAtAttTAGGGGAtAATAtttAGGtATGTTAACGGAGTTTAAAATGttAA
GGAAATTAtAttAtAATTtTGtttAGTATAtTAtAGGtTGTtAAAtCGAAATGtTATGt tAGt TAGGAG
TGtAGtAAtTtttATttTtTGGtttTATTTAATTAGGAAGt TTtAGtAGAGCGAAGtt TGt tAAGCGTT
CGtCGTtAGAATtTGAAGGAAt tCGAGCGAGtAAGAAGAGTG Lt TGAL L tAt Tt tAtAGAAGE LTGT L
AGAAATGGAGGAGT tAGCGt t tAtTGAAGTCGGTTtCGt ttTCGGtTCGL tTAtATGGAGL tTGALLAG
ttTtAGTtATGtttAtTtCGGt t TGGGAGAt tCGtAAAGTGTTtTTTTTtTtAAtTttttTCTAtTALE
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TTGAAGtTTAGGGAAGtAAAGAGAGGGGtATATtTGGAtTGtAAAAt tAATGTtTTTTGtCGt t TAGGA
GAGAAGGGAATGAGAGAGAGAGAGAGATAGATAGATAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGA
GAGAGAGAGAGAGAAATTtTATTGAAAt ttAGt Tt t Tt TAGAATt TGTGTGAtt TGGTt TTtAACGGGA
GAttAGTGCGAttTtATGGtAttTTTGt tAGGAATtAGCGATTttttTGtAGTtAttATTTGATTTATT
GETTTtTCGtTtATTtTTTtTtATAAAGTTATTTtTTt tTLATt tTAGTAAGALTTTTTTtTTTAATGA
TGAtAAAGtTTtTGTTTtAGTGTTTtt t tTAGGATTGGTGtTtTTTtAAAAtAGTGAAt ttAGAAAALL
ATttCGTTTAATATTTtTtAAAATttTCGtAGtTt tAATGTAAGCGtAAGtATGtAAAGGTTTttTGtT
AtAttTGtAtTTTtTGt ttATtttAGAAttAttttTtAttttCGGGttTGtAAtAGTTttttTTGTTTt
TtTGGATAGAGGTGGGTGGTATTAGGGGT t TAGGGtAGTAGGAGGTGAGGGGt TGAGGAGGCGCGLTAG
GGTAGGLTGGTtTGTGtTGGATACGCGTGTTtTT t TGCGGAGTTAAAGGGTCGGGGACGGGGGTTLTGG
AtTTAttAGAGtAATTt tAGtCGGTGGGCGTTTGGtAGT tAt TTAAGGAGGTAGGGAAAGLAGCGAGLT
TtAtCGGGCGGGtTACGATGAGTAGtATGACGGGtAGtAGtAGtAGt tAGtAAAAGt ttTCGtAAAGTG
TttAGtTGtTGtAtTGtCGCGGGGAtTtttAtAGtAttATGAtTAGTTCGTGtAAtTtTGtAGtAGtAA
ACGGtTTtCGAGGAAtAtAGGATCGCGGGGGtCGGGtAGCGGGtTAtTGAGtATttCGCGGACGGCGGE
AGtAGAGGCGGCGGCGGTGGLAGTGG LA L tCGGCGGGGAAGLAGLAGE tAAAL tCGCGLATGATtTCGA
GAGTTTtAGtAAtATt tAGGGALTGGGLT tAGT t tCGGAGCGAGAGGGTCGT tCGtTGAGAAGLTGCGE
CGGAGACGCGGGAAGL TGt TGt tATAAGGAGGGAG LT t TGGGAAG t CGGAGGAtAGGAGGAGACGGGAG
TttAGGGGtAGACGAGTGGAGt tCGAGGAGGtAGGGTGGAGGGAGAGT tAAGGCGt ttCGtAGttCGGt
AGtCGttTtTCGAGtTtTGtCGttCGtATtttTtTGGCGTTTGGGAAGtAGtAGGTttTtAGttCGttC
GGGGTtACGTGGGAAGAGGtAGTCGGGt Tt TGATTGGTGGAGtAGGATGtAGG Tt tCGGGAGGGAGGGG
TCGACGAGGAGGTGtAAGGATG tAAGGAGGAGGCGGtCGCGGAAGt tALAGATGGGLTCGLTCG L tAGG
CGtTGGt tCGAGTGGGG L TAGGCGGGGATGG L TtAAATGAGAAGE TCGGGLTTtAGGGTGGGLTAL tCG
tAtAtTtATATAttATTCGttTtAtTtTtCGt Tt tAGGACGt t ttt TAtCGAAGGCGGGGT tCGGALTA
GCGttttTtTTtCGCGCGTGAtt tCGGGtCGCGAGTGCGGGtCGCGGtTGGGTGGCGTtTtTtCGAGT
GGAGATGGTGGGGGCGGAGGTGT tAGAGGAGtAGtAGtAGtAGGGtAGAGAGGGGCGAGTCGGCGCGGG
AGAGGGCGT tt TGt TGGCGAtCGGCGL T t tAGCGTGCGGGAGCGCGLCGt tTAGGt TGTAGGGGGATGE
AGGtTGGGAATGTCGCGGCGGAGAGGL tAGGGACGTTT t Tt TAGGGATTTAtAGGAAAGAGGGTGAGAG
GCGATGGTGTTAGAAtCGtTtTTGtCGAttTGGAAGtAAtAGtAGtATtTtttAtAAGAGCGTGtAAtLt
ttAAGGtTGtTCGtCGAGGtAGtTtAGt tATttCGGtAGGCGLTtTttTTttTTtTtTLTTtTttttTt
TtTttTtttAGGtttttCGtAGtTtCGAtttAGtttAAGCGTTCGtAGGTTTGAATtttTtTttTtATt
AttCGLTt Tt Tt tAGt tCGTAGt tTATTAGTGTGT t tAt tTGGGAGGTGCGGT tAGATGTGTTTGGAA
GGTtAGATTGGTCGGGAtAAGTGGT t TGAGAGAAAGAGAAAGG LTt tTtTGtATACGtCGCGGGTGGGT
TGtCGGGAGtATCGGtCGGGTAGCGGCGT t CGGGAAGGGGAGAGCGGGL Tt tATTTGTTGGL t tAGGtA
GTGAtttTGCGTTttTTAtTCGGGTtTTTGtCGGATGGtCGGTGAttTGGGGCGACGAGAGAAGGTLTA
AtTCGGtAGGAGTtTtTGGtTtTGCGCGTTTtTTTtATTtTtTttAGCGGGAAGGGtAAACGGLATAGC
GGGATtCGLETTtCGTLTGLTGtATTtTTtAGGtAGTTAGAtAtALTtTTTAGt tTAATGGAATTTTAG
TCGt tAGTAACGGGA L tAAGAG L TTTCGGGGA tAAGGGTGGAGAGGAALATLTTTLTTt tATGAtCGGG
GTtAtTATTGtAGTtTtAGTGTTTTGGATGt tt tATAGGGAAGAGETTTtTTTTTGGTGTGTGATTATT
tAGTGATTttTGTTTTTGTTTTTGTTTATtTTt Tt TtCOtTtTttTTtTtTATTttTtTtTGTTATttt
TttTttTTtTTtTtttttCGtTTTtAAAAGttTtCOGGATtt Tttt TTTTTtTATTTAAATTt T TTTT
GTGttttTtTTTtTGTGTttttTGAATTTAGGAGAGtATTTGATAAtATTTAAtAGGtAATTAGTGTtt
ATTtttAATtAtTTAAAAGAGGLATTtATATAtTTTGAAAACGGGALTATtTATt tTTTGtAGAtAL LA
GtAGAAAAATAAATTGTAt tCGAGTAAT Lt TTTTAAGTAtTTTAAt LTt tAAtt Tt Tt tALTTLLTT
GtTTTTTAAtTTtTttTTTGAGAGATGTGATCGTGtAGtAttTtAGTGttTtAACGAAATtTTTTTTTT
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TTTttTGTGTGAAATt tATtttTTTATtTTAtATtTtCGttTtCGTtCGAGALTGTtttTtTttttTtt
tAttTttAAAGATTTtTGAATtTtAGTGTtTtTtAt Tt t TGGtAATTAAGtAGtAGATtttAGtATTLT
AGTCGGTGGtATtTCGtTttTtAtCGACGAAGAtTttATTAAAAtAGATtAATTAGAttAGACGTTGGA
GGtATtAGAAAATCGGtTTtTAGAtAGAGtAGt TAAATTt TTTAAGGAAAtAGAATAt t tATTAGATAG
AGtTGt tAAtTAATATTGtAAAAtAAGGAATTAGAAATTTLTTTCGtTAtAGGLTTTtAGtAGAGAAGG
tAAtATAAATATAGAT tAAGATTTAAtAAt Tt TAtAGtAGAGAATGAGAAtATGTtATTTT Lt tATAGLA
AGGtTGGTGTGGTAAtTAATtAGGtTTATGAAAATAAGTtATGtTTGAAAtTAAAGGtAAAGTttTTAA
AAGTGTTTATGtAGTAATTATGATAATGAAAtAGGAtt TGt TAGGATTTtAGAGTTTGGtTATGTAAGT
AGAATTTTAGAGAAttTtTTAGtAGAGGAAAAtTGTTTTTGAATTTTt TGt TAAGTAAATTTTTGGtAT
AtTTTtTAATAATATATGETtTTt tTAAGACGTTTTGt tAAAAGTAAGTTAAAALTt tAAAGGAGTTAA
TTAtTGGTTGTAAtTGGTTAAtAAATGCGGTTGtTTt tAtAGAGGT t t TTTAAATTATT

Subregion of SALL1 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 120

TGTGTGTGTGT t tACGGCGCGGGtCGGAGtAtTtAt tATtTCGtCGGGGGAGCGAGGt tAtTTCGGGGT
CGGATTGGAAATGTTGAGGLTTCGLTTGETTt tTtCGCGAtATGtTGGLT tAAAtATtAGLTGGGGLAG
AATAAAAAATTAtTAAAAAAAAATETTt TtAAAATTACGGAAATCGAGCGGCGGCGGCGGCGGCGGETE
ttttCGttCGtCGGttCGttCGtttttTtttCGGtTtttCGGtttCGGGCGtAGCGCGtATGTGTLLTG
tTATAATTATGATTATtAATAATGtATTGCGATTAATtATAGAGGGGt Tt TTTGAAAGGCGATTGGtAL
CGGGttAGCGtTATTtAAAttCGtTCGttTTAATtAATTAGTTCGTGATTTGtTGtAGAttttTGTtTt
TtCGCGCGtTGGt t tAATAAGLCGGECGCGGGGLTGGLTtTGCGCGLCGCGLCGE tCGALALTGGGTTA
AtttTtTTTGCGAtCGt tCGGGALTtCGCGGL tCGGLCGLCGGGGGLCGEELTLLTtTttAtTGCGGGE
tCGGCGtttCGGtAGGCGtttttCOtTtTtTtEt Tt Tttt Tttt TtTTtetTtttTttTTCGtttttt
tttAtAATttCGGGtTGGGtCGAt ttAAATTAGtATGt ttTtttCGGAATTGAGtCGtt tCGGGTGGGG
GGTGGGGtCGGEGCGGCGAGGGL TGGGGAT tCGGGtTGtCGGCGCGtTGCGAALTTtttAAtTCGGGGGL
GAGGCGCGLOGGT tCGCGGGGGGAGGGAGT t t CGCGGCGGGAT tAGGGGGGAGGGCGT L tCGTTTCGTG
AGTGTTTtTTCGTTTtTTTAAGAGtTAt tAGAAAGLAGtt LAttt tAt Lt ttATTAAAAAAAAAAATA
AGCGAGTGGGGAAGAGt tAGtt t tACGtCGGTtCGttTttCGt ttACGGLTCGGtt Tt tTttCGttTG
GtTCGGCGtTttTtCGtttCGAGTTtTttATttttTGGATttCGGGtTCGCGGGGGCGCGGAGAAGAGG
ATttAGGAAAGGTTTGGGAAtt TGATGGGTTTGTGGt TGGGGGGAGGGGtAGTTtTttCGttAttttAT
ttttTtttCGttAGGGGtAtTGATttTttAGtTTtTTGtTTGt Tttt TCGt Tttt TTTtTtTAttTCGG
AtATTt t tAGGAtAATTAGGGtTGAAGTTTTCGGGAGAAGtAGL t tCGAG T tCGTGGGATAAGGGGGCG
GttCGGtTtCGt ttAGGAttttTttCGGAt LTttt tttCGGLTGLLtCGGTTGGLTGtAGGGCGCGTLA
tTtCGCGGGGAGGCGGCGGtAGCGGTGGCGtCGtAGAGL t tCGGGCGGGCGGAGAGCGGGGALCGGLLT
GGGtTtCGAGTTtAGtTtCGGtCGGGGGGAGGGGAGGGGTGCGGtTtAtAtTGAGCGtAGtAGCGAGt
AtCGGttTAGGGAGAtAtAGttCGGGCGGATtCGGtAtTGGAtTGGGttAGT tttTGGGAttttTGGGE
At ttCGt t tTGGGGAGGGGGLCGCGL Lt tAGL tTTtCGGGACGAGGTGGCGGCGLAGAGtCGGAAAGCG
GGGTGGGGGGAGGGCGGTGGGGAGGTGTTLTGT tCGAGGt TGt t TGGCGGCGtCGAAGLTCGL LTt tAL
TTTTTGGGtAtTTGtCGAGCGCGGCGt tCGAALTTTTCGtTtTATtAttATt Tttt TtAAGtTGAGATG
tAAttTtttTAtttTCGttttAGAGtt tAGAGt tAGGAGttCGATt ttTtTGtCGGGtTtAGGCGttCG
CGAAttTGAGAtTCGGTACGCGGtTtAGttTAGtTtTTTttttTCGCGttTCGGGGTtTttTCGtTttA
AGGTTtTCGAAGT tTTGCGt tCGAAGGAtTAAAtTAAATTAAAtTTCGGt TGAGTAATGGGGGAGGAGG
GGGGTGtAGATAtAtAATt tt TGt ttTATtTtACGAT tAGGAAAGGAGAGGGtTtATAAGGACGt tttA
ATTCGCGAGCGt t tTTGAGT tTGGtCGGTGL tACGGTCGGTTCGCGCGAAGTGGGtALCGGT LTt tCGA
GtCGAtTTCGTGTAtTtCGGAttTGTAtTGCGtTtCGGTAGAGGAtttTTtttTTTtTtTTAGtTTLTT
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AAATETTTTtTTTTAAGGTGTAAATGTGTGTGTGTGtCGATGAATGTTTtTGTTTTTtATt TGt TGALT
TTATTTTTTTTTATTGGTATAAtTTtTtttTTtTtTtTtttTGtTCCGTtCGTTTTttAttTTTTtTtTT
AtTTATtTTtTGt ttTCGtTtAt Tttt TAAtAtAtAtATTtAtAtttTtTtCGttTCGtTtTttCGTTt
TCGttAGGTttTGATGGGTAtAGTAGATTTTGATAAAAAGAtAAACGAAGt TATtAGTGGGGtTGATGT
TGAAGAATGAAGATAATAATGTTT t tATAGGTGGTGtTTtAAATGt tATTATTTtTtAtTGAATATTTA
AAGAGAT t t t TCGGtAAAGATGGAT tTGCGtAtTt t TGGGGTGTGAGCGGLTCGtATt Tt ttAGAtLLtC
GGGGAACGTGTACGGGAGtACGTGTAAATttCGtAttCGttTttATtTtAtAAAtAGGGGTttTCGtAL
AtttAttAATttAtAtTGTtttAGGTAtACGAACGCGTTTGTGTGtAtTTGtAtAtTttTTTttCGGAA
TGTGttCGTGTTTGGAGtCGt tCGtATttTTt Tt TAAtAATtTTGGtTTtTTGAAAGT tCGGGttTttC
GGGtAtCGtATGtAGt tAGGAA L tTAGCGGAGLTGGCGGT L tCGLAAAGETTTTt Tt tTGGTGCGCGLC
GCGTGCGtAGtAGGAAGLTt tCGGGAATAALTTtAtACGTGTTTGTTAtTTGGT tTACGTGTGATTTAA
GATTAAGTGTAGGAAAAAAAAAAATTttttttttt tAAAAAAAtAttAtAAtAAAtAAt tAAACGAAAT
GAAtATGCGAAAAGtAGtTACGCGATGtTTAATTAAAAATGGGCGAGtAGAGACGAATAAATTGGGGGA
TttAAAtTTTAATAALTTTTTTCGTTTTTTTGCGT tt TCGACGGCGTAGAGGCGGGCGTTTCGATETGC
GtTTGGCGTttttCGtTAATTTETTGTTTGTTTTLTTTt ttTCGGTGGE t tCGGGAAAGGAGATGGGAG
GTGGAGGAGGGGGGGATGGGAGGAGGGGGATGGTCGGAATGGCGGGGAGAGGAGAATTGGT L TTTATTG
TTGATGGtAATAtATtAATTACGGGttATTGTtTCGGTt t tAAGTTtCGTGGTTCGtTGGTGCGGGLGE
TGtAGTGTtAGGGCGtTGGCGAGGtTtCGCGTGtCGCGATGtAAAGAAATAtATtAATAAAAALAGAAG
tAGAGTGGGGGTTATTt TTTATTTTTGTGCGGGTCGAAAGTAGGCGGCGAGCGGGAGTGAGGTGt tALT
ttTGGAGTtttTttACGCGtttTGtTtAttttAGAGAttTGCGCGtTtTACGTGCGGTAGtAtttTttT
AALTtTGGGTGGAGGTGGGGTGGGGGGGGGAL TAL TGGGGAAT tCGGGTAGCGAAGTTTGGALTTGLAG
GTTtCGt tAGAGGGt tTGGTAtTTAGGGGtTGAT t CGtAATAGCGAATGGGGATAG t CGAAGTGAGGC
GGtAGtTGCGtCGGGGTCGCGAL tTtAtTGGCGGAGAGGAALCGtAL tCGGGGGAGGCGtTTGGCGAGT
TTTGtAAAtTtttATtTTGGGGGATTGATGtTCGTTttTAtTAATACGTttttTTAGTTTTtttAAGTt
tTAGAGTATttTTGGTGGGTTGGCGGGGtCGAAGGTLTGTGt t t tAAGGtCGtAGGt tAtAALTGGGGT
Tt tAGttATGAGGTTTt tAGGETTLTTTGtTtAAt tTtTGGT t t TACGAAGGGAACGTGGGGGGCGTt
AAGGtTCGCGtATTtTGAGGt tTGGTTtTTtTAtttTtAAAAGTATtTTATTtTGGt tCGATLTGALLT
CGGGTtTGGGATGGGGt t TGGGATGAGGt tTTGttTGGGt tttAGAt ttTtTTTTtCGTTtCGTTGACG
GTGtTTGGttAtttTAttttAGAAATGGAGGACGTtTttAAGTGtTtTtttTGtAttttTGTTTttTtA
GTttttAGtTtAAGGtttCGtTGGttttCGGtCGAGGtTAGAAGGGtAGTAGTGGAGGTTTCGTTTTT
TAAGtAAGGtAAAAAGCGGCGAAAAGGCGGLAGCGGCGT t tCGGGGGCGGGGGACGAGGLALATCGATG
GTATtAAtATTATTGATGGGGAAAAGTTCGGGGtAGGAGt tCGGAGATtAGGTTtt tAGTtttTttttT
Gt tCGGAGGTGGGTGGGAtAGAGCGGGTGGt tAGtTGTGTGTGTGTGTGtATGTGTGTGTGTTGGTGGG
GGGGTGTTttTGAATGtAttCGtATTAAt tAttTGGGGTTTATTTGTATTTTttTTGTtTGAAAGTTTG
CGGGGGtAGAGGGAAAAGGAAGGGTTGAGGTGGtTTGTAtttTtTAGt tt TTAGGGt Tt TTAAt TAGGG
TTGGGGTTGGGGTTGGAGT TAGGGTTGGGGGAGGGGTGCGGGGAGAAtAGGAAAAAAATGAAGAAAAA
AAGATtAAGTTTGGAAAGETtTtCGTAGATTCGGTTATTTTTt tAAAt t tCGGGALLTTGLTTt ttCGG
GAGTTTtAGAAALTttTTTttTAtTGAALTGtTGTtAtTtAATt tTAAttTtTtTTAGAAtALTGGAGC
GGtTTCGAAt tCGAAGTATGGAGtAGGtTTGGGTGGGTAttTCGttttTGGt tAAGTtTAtAtTGTGCG
tttTCGGCGtAtTCGtTtTttAGtAGTTtAATAt tAGtAGtAAAACGtAGGTTTTTGGGGGAALTttCG
tCGttCGttAttAAGGGtTATt Tt tAGACGGGCGtCGGGTGtAGCGtCGTGATCGGGCGtttTGGCGLC
GGtTCGGGCGCGAAATT tAGCGGTGGtAAGCGGAGGGTGGGLTTGGTAA L tAt tCGCGCGCGLtCGAGtE
tAAGAGTCGCGTALTGTtTGt tCGCGGtAAAGTTCGTLTTTtTtCGtTTGGAGGGLTGTTt tTALALCG
GTATTAAGAAAtCGAtTTCGtTAGCGAtTGtAAGTGtTTGCGATTTTGAtTTTtCGTttAtAGTTGAGC
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GTtTTGtAtTTAAATTtAtTGCGtttCGtATGtAAtAGTGttTCGttAAGGGGt tTtTGGGTATGAAAT
TttTtttAGAGGAAATGT t tCGACGTAGAGAAAGTGGAAAAGGtTAATCGAATTTATAAAAAGAAAAT
TTTttTttTTTTGGTTAAATt ttTTTGCGGTTTTtTGAGCGCGAAAAAAAAATTATtAttATGTAATAG
AGTGTAGtTAATTtTTAGAAtt TAGTAGTAGGATGTTtAGGAAGt t tAGtAGGACGtAtAGATTtttAT
tTGtCGtTt tAGTAGGAt t TTAGTTAGGAT t tAGCGAATAGTGGTTAGTTt t TGTGTtTTtTGTTGGAA
ATAGGTGTGAGATtTGTGGAGT t t TGTTt TCGGAGCGTGTGtATTTGGAAGAGAt TGGTAGTt TGt tAG
GAAAtTtAtTTTtATTtATAAATGAGATttttTtAAACGAttTttTTATGGtATTttTGGATGAAtTAA
tTTAGtAtATtTtTTGtAAtAAAGTTTTATTTAAAAAAAATTTACGt TGt tAtTTTTT

Subregion of BCAN (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 121

TTTTtAGGAGtAAAGt ttttATTt Tttt TTtATttAtTTtTTAtAGTtTAATTGAtTtttTttTttTTt
TTtTTTGAAtAACGAGAAGAtTtTttAGTTGTttAAtTTttAttttTttAGtTGtAAtATCGTtATtLT
TTAGtTtAGCGAACGtTGGGCGAACGtTtttTtttCGttttTttTGttttTttTtttTAtTttAAGt Lt
TCGGtTTtTtATtCGtTGAACGATGTttTAtTTCGtTCGTttTTGt Tt TCGtCGt TGt TGtCGGAGLLG
AAGtAGAGAAGGtAGCGGGT t tCGTGALCGT t tCGAGAG Lt tCGCG LTt tCGAL tAGGGGGCGGGGGCG
Gt t tCGGGGAGGGCGGGGLAGGGGCGGGGGGAAGAAAGGGGGTTTTGTGL TGCGtCGGGAGGGLCGGLG
tttTtTTtCGAATGTttTGCGGttttAGttTtTttTtACGtTCGCGtAGTtTtCGtCGtAGTtTtAGLT
GtAGtTGtAGGAtTGAGtCGTGtAttCGGAGGAGAttttCGGAGGAGGCGAtAAALTTCGtAGTGtCGC
GAtttAAttttAGtttTGGGTAGGTGAGTGttTtCGtAGtttCGtCGttCGtCGTGGGGTCGGGGALAG
GGAGAAGGGAGTGEL TGt tTGGTtTGCGtttttCGLtTGTLAGt ttTTGttTCGAGGtTLTGGGGLALE
tAALTCGTCGALTt tTGAtAtCGtAGCGGGGTAGGLTGtTGGALAGL t tCGAGCGL tTGLAGLTGLTGE
TGttATtTtTGATtTAtATGtTTt tAGtTtTGttAGTGGtAGttttttTGtTGtTCGtAGTtTGATLAG
tAAttttTCGGGTttTCGtATtTTttt TGt TGCGCGtTttTGTtttAGCGCGGtCGtCGAGATTTtCGA
ttTTGTtttAGGtAGGGCGGTAGCGTTtCGGATtAGTttTTGttTtCGTGtttttACGtAtAGGLAGLT
ttAGGAGTAGCGGt tAGtAAL Lt TTLTGGGGAtAt tTTALTGTAGT tCGGtAGGAtAGLCGAT tAGAGE
CGtTtTAGGGGGTGGTCGGAGTGL t tATTTCGGtTGGAAT t t tAAtTCGGL Tt tTTGtTtTGTGALLTT
GGGGTAGTTAGTTGAtTTtTtTGAAttTCGGGTTttTtATCGGTGTAATGAGtAAAAtATAAALAATET
TTTTtTtAtAGTTGAGGTTATt tAtAGGAAGtATTTAGGAGAAtTGGtTtAGGTAGAtATtAGTAALTA
TTAGtTGGAATTCGGTTAttAtTATTGtATTttTTttTAGtAtTGttAGGGGttTGGGAATTtttTtTt
ttAGGTATTTttATATttTGTtAGGTATTtttttAttTATTGGAATAGt Tt TGttTAtATGGTTtTAAT
AGGATtAAGAGATTGGCGT tAAGT t tAAGGGG LAt tATTATTATtTGtATTAtTTAGATTGtAGATGAT
GAtAGTAAGATtAGGGAAtAGTGTTAt ttTTAGAt ttAt ttAtAGTATTAt tAGTGt tTATGTTGLTAT
GGtTAAtTTTGtTATTTATAAtAGtATtATttAtATTTtAGATTtTATACGAGAGGGATtTGtAALTGt
TCGGtTGGTGTtATTGtTAATAGTATTATTAGTTTTGtTTttAATAAAAAGGAtTATTTATATGATGAT
TGtAATTAtTTtTAtAGGtttTAAGGt ttTGtTTATATTGTGTAGGtTtATGTTGtTttTtATGAAGLC
GTTAAGGGGGTAGtAGAGAGLTTt ttTt tTGtTATAGt tAAAGETETGGETTtTTGTGL LTt tTGLTG
AtttTGtTGAGTGtTGGAGLTtAGTTt tTATGGGAtAGAt tTTGGtTGtCGGtTGATGGGLATTtAGLA
TGGAGGTGGTGGGTGTTGTTAGATGTGTGTAtAtACGTGtATGt tTAtAtAtAtAtATAtAtALALALA
tAtAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAt t TGGTtTTAAt Tt Tt TGGGTTGGGTt TATGAA
GAtTGTGAGGGAGATGGAtATttCGGGTtAGAtAGAAATGATGTGAtAAGAGGAAAGTTTttTGAAtAG
tTtAAGAAATTtAAAAtAAGGGtAGAGATAtAGACGt TGGAGt TGAAAtAGAGAGGGGGATGTTGTGGC
GTtAAGGGAACGGAtCGtATGALTGLTGAGLTtTtAGGGTTAGAGTTGGAGAGGTGTGGL tTGLTtTGG
AGGAAGAGAAGAGGAAGTGGAGATGAGTGGTGTGTGGGATAGAGAAGG L tAtAGAAL ttTGGAL tttTG
GGTTtTGAGGtTGGTAtCGGATGTGGGGAAGTtTGAGTTTt t TtAGGGt Tt tTAGtTGtAATTGGGAGG
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tTGAGGt tCGAGAtTGGAGAGAtAGAGt Tt Tt TtAGAAtTGtACGGGGtTAt ttTtTTGGt tTtAtTGG
TtAGTGAtTtttATTTTTGGGGTtAAGGGTAGGTTGt ttTttATGTTt tAGAGtAGTTAGGTttTtATT
GGttTTAGGtttTtTTtttTtAtTtTtttAtTGTtAGAtAGAGGTGAAAGGGTGGTttAGGGTGTTGGE
tttAAAATGAt Tt tAAt TATATGGGT t Tt TGGGt TGt tCGT tAGAGAGATGGGAGL tAGGTt TGTGAGE
AGtTttAGtTt tAGt t tAGAGAGAAGGGAGGGAGGG AL tAGAAGGGGG L LAGGL L tAGGL L tTGGLAL
AGtTtAGATGtATGGtAAAtAGTtTTt t tAGtAt tCGGTGGGtAtTGGtTGLTtt TGt ttAATGGTEEE
tAtTttAGttttAGAAtAGTttTtttAAGtAttttAATGttTGGAGtTGGTtTtCGtAttTtTAATLTG
GttttATtAAGAAttTttTtttTtTGAAAGGTtAGAGAGAGGtttTAAGtATtTGGTTGTGttAtTttT
tTtttAAtTtTGAt t tTAGGGAATGATATt tAGAtAtAGTGGGGGAGATGGGGGTTATGATGGtAGGGA
GGTGGGAGGATt TGGGAAAAGTAGGAAATTTt t tATtATtTtAGGtTTAGGAAAGTGtAGGGAtAGGTA
TGAAGGtAGATGt TGAGAGGG tAGGGAAGATGGGGGATAAAtAGTGGG L t TGGAATGGGAGTGtALAGL
tAGTGGAATAAAttTGATtTtTAGGAAGT t t TGt t TGTAGTtTAAtt TTtAATTtTtTTGtTGtATtAT
TGGttTATTttATGGtATAttTGGATtTttATGtTtTTtTAAGTTTAGt ttAAtttTTAAAGATGATGT
AGtTtTGAGTtTTtTtTttTGGGAGtAtATTGtttTCGTGttTGAtTTGGtTTTAtTAGGGATt tAGGG
TtAGLttTATttTTtTtTGAGttTtAGT LTt tATTTtTtAATGT tAtAAtAtAT Lt TTTTTATGAGAGT
GTAAGTGtTTCGAGATtTTTGGAGGAATATT t TGGGTTtTAGAGtTT t TGATAGL t AGGGGTAGGAAGG
GGTAGttttTtttATTTATTtTttttttttTTAGTttAtttTttAGtttAAGGtTTTtAtAAAAGGTAG
GGTGGGGGAAGGGAGGGGt TGGATAGAGGt tAGAtTGGtAGAGAtAGGGGtTTTGTt ttAAtTGATTTt
TGAGt tAAGAGTTtCGGTGGGAAAGttCGTGt tAGGtAGAAAGGAGAGGt TGGGAAGAAGAAGGGAGGA
GGtAGttAAGGAAGGGGGATGGAGAATGTTGGGGAGTAAAGAGAGGAGTTTt t TTAtAAATAATGGTGG
GGAGGAAGTAGAGGAGAGGGTGGGtTtAGGAGAAGLTGTGLTTAtTTGCGTTCGGT t TAGGAGGL ttTt
tTGGAAAAGGt tAGGTGAGTATGGTGT t t t TGGAGG tAGGGALAGT t TAGAAGGtAGAAGAGGLTAAAG
AGATAtTATGGGAGAAGGt Tt TGGGTTCGAGGAAGGAGTtTGGtAt TGGGAGGAGtAGATGGAATTLTG
AGTATAAGAGtAtttAttATTtATGtTGTAAAtTGAGtTttTAtTGTt TGt tTGGTGtTATGtATTTGT
AtAGGAGTTTTAAGATAtTAAAtAtTtTtAAAGtAtATGGTttTATtTtAAtTtATGAGATAGTAATGA
TGATGtTTTTTTATAAGTAAGAAAATAAAGGtTtAGAGAAGGTAAGGAGETTGGETTAGGT tAtAtAGT
GAGTTGAtTAGGAtTCGGGTTTTGGTTt TGAGAAGAAAT tAtTTGt TGGGAAGATGGGGAT tAGAAALA
GAGAGTt tATGGTGATGTGAAGGTAGGGGAtTTtTGGAGt tAGGATATGTGTGAAt t tAtATGGGTGTG
GTAGGGAGtAGGGGGGAAGT ttATttTGAAGTtTAAttttATtTTTttTTtTtATGTtttTtTGTtAGt
tTGtAGtATGGt t tAGtTGTTtt TGttt t TGt TGGtAGt tt TGGTttTGGtttAGGt Tt tTGtAGLTTT
AGtAGATGTTtTGGAAGGAGAtAGtTtAGGTAAGLAAL Lt tALTTGGGGTtAtCGTLTETGTtTTGTTt
AGtttTAAttAALTGLTTt tAGGtTTAGGGGE t t tAGGAAGAGAGAGAATTGGAGGG L TGTGGGGAAGC
GTttAGGtTGGAAtAtTTGGAAATAAGGGtTGAGtTGTGAGtAT t TGGTGGGTTGGAGAAAT tATGGGG
tAGGAtTAGGGAAGGGtAtTGGGTGtAAGGtTTTGGG Lttt TAAGGTGGAGGATAGGGGAT ttTGAAGE
TAGGAGGTGGGAAAGGGGTGGAAtTGGGAGAAAt tt TGAAGGAGGtt t TAAAGGGAGtAGAtTGGGAAA
tTGGGtTGGAGGA LT tAGGGGGCGAGGTTGGAGGA Lt tTGGGGTGTGGT t TAGGAATTTTGGAGAGGAA
GTGGAAGALTtTGAGAGtAGGGtAAGGAAT t t TGGGGGtTGAATTGAt TGGGAGA L TTTGGGGGATGGG
TtTGGAGAtCGTCGGGGTGGT t t TGGAGGA L t TAGAGGTAGGGLTGtAGGAt ttTGGttttTGGLEttT
GGttt tTGGTttTAGGGGGGtCGGGGAAT t tTGGGGtCGGAAGGAGGGAT tt TGGAGCGGGGLTTGGAG
GttAtCGGGTGGGAtTtTGAGGGTCGAtAGCGTTAAGTTttAGtCGGtTttAttCGTTtAtAGAGGALC
GCGtTTTTCGCGTGCGtATCGCGGGCGACGCGttAtTGtAGGGCGTGtTCGGCGGCGtttTtAt ATt
tTTGttACGTt tAtTAttTGCGGt tAtCGtCGAGLCGLCGGGLTGTGLTGGGETLTtCGCGGGT tAAGT
GGAtTTTttTGTt tCGGGGtCGGGAGGLAGAGGTGtTGGTGGCGCGGGGAGTGCGCGTtAAGGTGAACG
AGGttTAtCGGTTtCGCGTGGtAtTGttTGCGTAt ttAGCGTCGtTtAtCGACGTtTtttTGGCGLTGA
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GCGAGtTGCGt tt tAACGAtTtAGGTATtTATCGtTGTGAGGT t tAGtACGGtATCGATGAtAGtAGCG
ACGtTGTGGAGGTtAAGGTtAAA

Subregion of POU4F?2 (bisulfite converted sequence, CtoT) SEOQ ID NO: 122

TAtAtAGTGAAGCGCGGTGTtTt tCGAGt tTAAATGAAATTT tAATtTAATAATT Lt TTttTGGL L tAG
TtATAATTTGTTTAGAGATGTTGTTtTAtTTt TTTtAAAGCGtTATTCGtAtTATAATTAAATGATALT
tAAGtTTTTAAtTTTGATTTATTTtATTTt TTGAAGtTTGAGAtAGAGtTGTAtAATGTATTTTTTTT
TTGTTTttTTGAAAATTAtTtTGGtTGTTGTTGAGGTAGAAATTAAAtAttTAAGtAtTTAtTTGAALC
GTtCGGtAtAAGTLtATATTEATTtACGTGAALALT Lt Lt TTTtttTAt Lt tATGT t tAGGTTTCGtTGA
GtTtAtAttCGGtAAtALTGLTGtTAGGAGTTt t tTTCGGtTAtTATTTATTATTTTtt Tt tAtALAGG
GGAAGAGAAAGGGAAGt tCGAGAGGAT t tAGGGAAAGtAGAAGGGGGTTAAGGAt t ATGGAtAGAGt tC
GTCGCGCGtTCGTTGtTGtCGttTTttttAGtAtTtTGGCGGtTttTGAGGAtAGCGGTtttATtTTGA
AAtCGtTATTtCGt tCGGtTGAGGT tAGGGGTGGAtAGGCGGTttttTAtTt Tt tAtCGtCGtTTtCGG
GAGtTGAttAttCGAGGGTTttttTTTTttAtTtTttTTtttAtTtTGTTTTTGTt ttAGCGCGCGttA
GCGttTtTtAGGLtTGLCGttTGtTLTCGtAttTGLTCGtETTt tttAGGCGtttAGTGLtTGLALLTG
tTttCGGTtAALtttCGTtCGGATTGGG L tAt tCGCGGGTT Lt TGCGTCGGGGT L tCGGGGLLTTLTLA
tttTCGttTGtAtttTGtTttTTtCGt Tt Tt TAGGGAGGTGAtAGtAGt ttttAAtAtCGCGGGAAGTA
TAGAGAAAATGGGATt tAGAAGGAGAGGAAGTAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT
GAtAGAGAGAGAGAGATAGATAGAAAGAGATTATtTttTTTTGtAAtTGGAAttAAGAGTGTGTGTttA
TtTtTAGGAAAAGTGGT tTGtAtTGGGA t TGGGAtAGAAGTGGGAGTGAAGTGT tAGtTAAAAATAGGE
TtCGtAtCGAGAGGtTGTGGAAATGAAGATAAGTGAGGTTTGTGt tAGt t t tCGAGGGTGTGTGTGTGT
GTGTtTGTGTTGTGGGGTGTATTtAGtAGtATATGCGtTGTGTAATTTtTGAttTTtttTtTtttTGTt
AGTTGttttTTtTTttTTTGATTGTGGt TAATGAAGAATAATAAAT ttAGGGGtAGGGTTTGttAGTGG
ATttTTttAAGAtTtAAtTCGAAtTGTAtTGGATAtAGGGAGGAGGAGGAAGAGAAAAGGGGGGtAAGA
GGAGCGTGTGTGTGTGt tTGTGTGTATGTGTGTGTGTGTTGTGGGAGGGGTGGGGA tAGCGGGGAGGGG
GAGGAGTCGtATGCGtAtAGACGAt tCGAGL tTGtTtCGCGGLTGT L tAATtCGt TGAGAGt TGCGAGA
AATCGAGTGAGAGAAAGt ttTGtAGttttTtCCGAttttATGTtTtTTTGGtAt tAGGtALtCGtCGGGE
CGTGGGGGGtTCGTAGtCGAACGtCGAttTtCGtTCGTATTGGGt TGGGAGTTtAGAGtCGCGCGtAGA
AttCGGGTTGGtCGtAACGTtTGTGTTtTtAGCGGTGGtCGGGAAt tTGGGATtAGGGTtAt tTGAGLT
GACGGGGTGGGGGCGGGtCGAGTGGGGTTGGAAGt t TGGAAL TTAGTGGTAAGtAGGAGGCGTAGGAGG
TGGtAGt tAGGTAAGAGGtAtTLTTAt tTAt t tAACGLTGGLTTGGGtCGtAAtTTTATTTGGGAGTTT
tTTTTTtCGGTGAGA tAGAGA L t CGGtAGAAGAAGCGGGAGGGG L TGGAGGtTGGT t t TTAGGTAGGLA
tTGt tCGGCGAtTGGAGCGCGGAt tTGGt tATTTGGGTGGGGTTGAGTGGGGGCGCGATTGTGAGTAGE
AGtCGCGGGACGt TGCGAAGGGGCGGCGGtAAtAGAGtACGGGCGGGGGLAGAAAAGAGGCGGCGGAGG
GCGCGGTGGGGGAGCGCGAGGCGAGTGt TGAGAGAGtAGAAAGGAt Tt AAGt t TGAGGGGAGTAGAGAG
GAAGAAGGGG tAACGCGAGAAAtCGAAtAGGAGtCGGCGTTT t t TGGtAAGGGAGGGCGGAGGCGCGCG
GGAGAGAGGGAGAGAGGGAGGGCGGGGGGCGCGGEGETAGGCGCGGGGAGAGGGGAGTATAALTCGLCG
GtCGCGAGGAGCGGGGGLAGTTTCGGGTGtCGAGGT L TGtAGt TAGCGGtAAGCGGAGT tAGGLATLCG
TTtAGAtTGAtAGtAGAGGCGGCGAAGGAGCGCGTAGtCGAGATtAGGCGTAtAGAGT t CGGAGGCGGL
GGCGGGTGAGtTtAAtTTCGtAtAGtttTTtttAGtTttAGtttCGGtTGGt tCGGtAtTTtTCGGAGG
GTttCGGtAGtCGGGAttAGTGAGTGt t Tt TACGGAttAGCGt ttCGGCGGGCGGGAAGATGATGATGA
TGTtt tTGAAtAGtAAGLAGGCGTTTAGtATGtCGtACGGCGGLAGL tTGLACGTGGAGL t tAAGTALT
CGGtAtTGtAtAGtAttTCGtCGGGLTttTCGGtTtttATCGCGt ttTCGGLtAGL Tttt ttAGLAGLT
CGAGtAACGtTGGTGGTGGCGGCGGCGELEGGEGGEGGEEGCEECEECEECEEAGGLCGAAGLAGLAGLT
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ttAGtAGtAGTGGtAGtAGCGGCGGCGGGGGLTCGGAGGtTATGCGGAGAGttTGTtTTt tAAt tttAL
CGGTGCGTATTTtTGtATAATtAtCGtTTAAAGGtAtATTTTGAtAGtttttTTTATtTGtTTGATGTT
TTTTTtATGTtTGtAtAGtAAATtAttttAtAttTttAAttAATTTTttttTtTtTtTtTtTTAAGTAT
TtAGtAGGTtTTGttTTTtATATTAATTTTTATGAt tTGGGATGTTGt tTGTGCGCGTGTTGTGTTGTG
TTTCGTTGTGTtTAtAGGLTtALTITLtTtt Tt TLtTGtALtTtTCGGLTTLTTTtTGTGGLTTE LTt
TTTTTtTtTTtAttTtTGTTTTtAGGATTATTATTATTATTATTTTAACGAT t TGGGAATGTTGTAGGC
GCGGCGACGGTGTCGAGt t t TGGGtCGGGGLTTtCGGAGAGAGGGCGTAtAATTt tt TGt TGAGCGTAA
TGTGTGttTTtTAtTTAtAATTGtAGAGtAATATATTCGGCGGGtTGGATGAGAGTtTGtTGGttCGCG
tCGAGGtTtTGGtAGtCGTGGAtATCGTt Tt ttAGAGtAAGAGttAttAttAttATttAttttAttALA
GttttTTtAAALCGGACGt tAttTAttATALTATGAATAt tATttCGTGLtACGTCGGLCGLETLTTLTT
tATCGGTGt t tATtTCGtAtttTTtCGCGTTGGCGGGLACGLAt LAt tAL LAt LA tATtAL LAt LALL
AttAttAttAAtCGtAt tAGGCGtTGGAGGGCGAGtTGtTGGAGtAttTGAGTt tCGGGtTGGL ttTGG
GCGtTATGGCGGGt t tCGACGGCGtTGTGGTGTt tACGtCGGtTtACGCGtCGtAtATGGt tAttATGA
AttttATGtAttAAGtAGCGtTtAGtATGGtttACGCGtACGGGtTGtCGTCGtAtATGGGtTGATGA
GCGACGTGGACGtCGAt tCGCGGGAL tTGGAGGLATTCGtCGAGCGLTT tAAGtAGCGACGEAT tAAGL
TGGGGGTGAt t tAGGtAGATGTGGGLTtCGCGLTGGL tAAt tTAAGAT t t tCGGCGTGGGLTCGLTTA
GttAGAGtAttATtTGtAGGTTCGAGTtttTtAtAtTGTtttAtAATAATATGATCGCGtTtAAAttLA
TttTGtAGGtATGGtTCGAGGAGGtCGAGAAGTtttAtCGCGAGAAGtTtAttAAGttTGAALTLTTtA
ATGGCGCGGAGAAGAAGCGtAAGCGtACGTttATCGtTGCGttAGAGAAGCGtTCGtTCGAAGttTALT
TTGttATTtAGttTCGGtttTttTtTGAAAAGATCGtCGt tATCGCGGAGAAGtTGGAttTGAAGAAAA
ACGTGGTGCGCGTLTGGTTtTGtAAt tAGAGGtAGAAAtAGAAAAGAATGAAATATTtCGLCGGLATTT
AGAAGALTETTGGt tTtTt tAGAGACGt tttTTTttTCGTtCGtTLTTTTLTtTLtTtTLTTtTGt Tt
TTTTtAtTTTTGGCGAt TAGAAAtAATTt tAGTAAATGTGAATt TCGAtAAATCGAGGAt TGAAGAGGG
AGCGAACGAGCGAAtAAtTGAGt t tAAGtCGGTGAGAATGTGAAAtAGTTTt TtAAAGGAAAGAATAAL
AAAAGATGGTATTTGTtTGTTGTAGtAAAGTTGTtttTTTGAAttttAttTCGGtTTtTTtAGAGGAAG
TGTGGAGATGGtTGTTTGtAGGAAGGtAGACGAGAtAGTGTTTAAAAAGT t tAtAAGAATGAT tAAGTA
AGATTTGTTTTTATTtTTAtAGAtATtAt tCGTGTTtAAGTTTAAAAGTAtAtTTTGtAAtTATTTTTt
AGAAATAGAAATTGATT tAGGAtTAAAAtTTTAAAtTAGAGTTGATGt TTAATGTGATAGAGAtATtTt
TAAAGTATTTTGAATTTTAAAAAAAGATGGtAGATTTTtTGtATTTAtAtTGTATATTATATATATATT
TTTATTGTGGTTtTTAtttttTTTTttTTtTtTGAAGTGTTAATGtTTAAGAAAAGAGTTGCGttTGLT
GTGTTtAtTGATtTTGAAAGLTATTATTAGATTATTGtAGAAtAAt tt Tt TGTAAATTATTAATTTATt
TtTtTAGtAALTTAATTTTGTGtAtATTt TAATTAATTAAALTTtTT tCGTt TAAAAAAAGTGGGGGAA
ATGTATAGtTAGTAACGTT tAAAAAATTTTGTTTGATGAGTTTAtCGAATTTTTAtAGtTTTttTttTA
TAtTGTGTTttTTTTGAt ttATTTGTATATTtTtAtTTGAATGAAGATTGTTTTTTTtTTTGTTTTTAt
TGGTAGTGTTtTGATTTGTGAGTCGAtAtTtAGTAATGGATGTtTTAATCGTGTAGAt tTGATTtALTG
TtTGAAGTATTGTTTAtTTCGTTAtATATTTAATGGGGATTt t tAtATTGTt t t tATGAtAtATGAGCG
tTETLAtTTACttTTAtAtALAtATATALATATALALALAT LTt TAAtAGAAGGGAAGAAGLAGTTGGA
AGtATGAtCGATGtAt tATTTTtTAGTTTTAGGTGtATTTGt tAtTTGGTGTTTGt tt TTtAGATTTTA
GATTTtAttAAGGTATTTtAGTtTTttAGTTT

Subregion of PKNOX2 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO:
123

TTtATtATTTtTGGGGAGTTtTtTTGGGGT t tAtAGAAAATtTtAttTtATtTCGGTttttTtAGtALC
GGTGATATtTTGGAAtTCGGt ttCGGTTGTTCGt TAAGGAGGAtTTGGt TTGGGGGCGGGAGGGTGL Tt
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tAGAGTTt tTGGGGGTttAtCGtAt Tt tttATtCGAGGLTtt TCGCGAGCGGAGLCGtTTtTttAGGLC
GttCGttTtttTGtCGtAGGAGtAGGttCGCGttCGtCGttCGAGAGttTtCGGTAGAGGGAGAtALT
tAGCGGtTttTtCGAtTTGGtAGCGGtCGGGLCGGGAGTGGGTGGGGGTGATGGGGGGTGGGGAGAAAA
GGGGGAGTGGGGAGAGGGGAGGTGTGTGAAGGGGGGGTtCGGGGGGCGEGT ttt TGTGtCGt TGACGTt
tCGAGtAGTGtTGGGAAGTATAGGLTGTGTTGT tACGtCGGTGTtAGT t TGATGAAGATTGGLATLAGG
TAAGtTGTtATTtATTTt tATGTtAGAGACGLTTTTGtAGGCGGCGGCGGCGGCGCGGCGGCGGLTGLT
GtTGCGGGCGGtTGt tTtAGAGCGCGTGTGTTTTATTt tAGT tt t tAAGt tAGAGTATTATTtATTGCG
AtAGGGtAAGGAGGAGAGAGGGAGAGAGGGAGG tAGtAGGGAGGAGAGAGAGGGAGGtAGtAGGGAGGA
GGGAGGtAGGGAGtAGCGAGGGACGGCGGGAGCGTGtAGAGAGAAGt TGGGGAAGCGtCGGGAGAGCGL
GGAGCGGAGtAGCGCGAGGGGCGGCGAGG tCGGGtACGGAGG L TGCGAGAGL t tCGCGGGLCGLtCGLT
ttttTGttCGGLttAGCGLTtAGt ttCGtCGtCGtCGLOGLCGLCGLtTCGtCGCGLTTGGGE tCGTGGE
CGGtCGCGtATTGTttTCGGGTGtAAGGAGtCGGGtTGCGGALTCGAATCGtCGCGGGL ttAALttCGT
AGCGGGCGGGCGGGGAGtTGTGCGt tAGGAGCGt tAGGGGA L tCGAGAATAGGAAtAGGtACGLCGGtt
CGAGttCGGGTGtAGAAGGtTttCGGtCGGGCGLTtCGCGGGGAGAGGt TGGGAALCGCGGGTAGGLTt
TAGGTTETETTTtTt tCGGLtTTCGGGCGT L tTTGGGGtCGGCGLTTALTtCGCGL tAL tAGE tTGGAGA
TGtTTTt tAGCGGtTGGAGGCGGGAGCGGT tt tAGGtTGGGGE tAGGTGAtCGGAGGAGTCGAGGAGLC
GCGGtCGCGGL tTGGGGAGGtAGGGCGAATGAGGGTTTGtAGACGGAT tAGTGGAGAtAGGGGAALALC
GGCGGGGt tCGGGAAGt tAGGAT tCGAGGGGt TAtACGtACGGAt ttTtAtt tAGGGAGGAGCGAGAAT
GTGTAGGGTtAtCGGtTTTttATGATTGtTGGGGAT t TTTGGTGAGGCGGGCGTAGGGGt tCGCGCGAG
GtTTGGGAATCGGGAGtttTTtTGGtTCGAGAAtTAGGGGATGAGTTCGTAAAAGAGGGAAtTGAAAGC
GATCGAGAGCGGAGAGt TGAGGGGGATGGCGtAGGAT t tCGAATtTGtCGLtTtAAAGTTTGLATTTLTT
TCGGGTTAGGAGACGGGETTTttTGGtTt tCGATt t t tAGGAAGAAACGAGCGAAATGGGLCGTLLTTT
ttCGGGGLTtTTtACGGGGGAGtCGGGGGTTTtCGCGCGGTGGGGAGAL TCGGGTTGGGAATTGAGGGG
TAGGGGtTTGTGGATCGGt t TGAATTAGGGtTGGGTTTTAGGAttAGT t TAGAGTTCGGTTTATAGGAT
ttAGAtTGTTTACGGAATCGGGATCGAGGGGtCGATAAGTAGTTTAtACGtCGGt tAGAGtAGAGGGLT
GGAGGTCGGAGTTGGGGGt TGGAGGAACGGGTGGCGTTTTTAGGATT tAGTAAtAGGAT tAtAGETTTT
TtTTGTGGTGGAAGtTATTGGAATTTGGGGAGGGTAGtACGAGGGGT t t TGtAGtTtCGCGTGTGAAAA
AGCGTTTAGGTAGGCGATGAAAGTAGTTGATtTGAGt tATGGtAGGCGAGt t tCGAATTTTTGtTGtTT
tttttTGAAAGTGTTTt TTTAGGAGGAGAGGAtTTGGGttAtAtAGGAttCGGTttTAAGAGAGCGATT
tCGGGAAGCGGAtAGATCGAAGAGAttTTtTGGGCGAAGCGGtAGGGtAGt t TCGCGGGGLTGGGAGTG
GATtTGAGGT t tCGAt t tAGGCGGLTCGGAGTG LTt tAGGAGL tAt tTGGGT tTGCGGGCGLAGCGCGG
CGGGGCGGGAGCGGTGG L tCGtAGGGGLCGCGGT tTGCGATGAAGG tCGGGGGGLAGCGtTAGtAGCGA
GGTGt tAtAGTGGGtCGAGGAGT tTGGGtTGTGGt t tAGGGTAGGALCGGtTtAAAtTttAGTGt ttTG
ATTGGAGtCGtTTttTGTGtTTAttCGCGtCGGAtTGAGAAGt ttAtAAAttCGGtETTTGGTGCGttC
GGGGGAGGAGGAAGtTTGGAGTGtttTAtTGTtATtTtTttTGTtCGGAGAtTTtAGGATATTAGLTTT
TCGGGTTTtAAATGETtTATAALCGGTGGtAGt tAAAAGETTCGtATTTTAGGtAGTTTAGACGAT ttT
tttCGt tt tAAATtTGAGAATGATGGTGTTtAAAtATAAtACGGTGTATTAt t tAAAGE Lt tTGLEtTT
GtttTttTGtTtTtTtTGtCGTTtTGGt tTTCGGAGGE Lt tAGGALtTTGGTGGAAGCGGGGAGGGAGG
GTttCGTTTtTGGTtTtATAATtTtttAtTCGGGtTGtATttttATAGtTTGGGL tTAGtTGTGGGGTG
TGGGGTGGGAAGGGGT t tCGAttAGGGAGGTAGGTTATTt Tt TGGGtATt TAGAGAAAGAGTGTGTGTG
GGGGGTGGGAGCGGGGGGGAGGAGGGtATTGAGGGGAGGAAGATTTGAGATTTtt Tt t Tt TTAATATTA
AACTLATtATLLtAGL Lt Lt TGLAL t Lt TGGtAGGGAGAGTL tAGAtAGL t t TTAtAGGAtACGGAAGAC
GtACGAtttACGAt t tACGAGTGG L tTCGGCGGT tCGGGGCGCGGCCALTGLCGLCGCGGAGLTL tAAG
GtTGTTGTTTTGTAGGtTTGGAATTCGTGAGAGtTtTtTttCGtTGAGAGt tCGAGGGGGGAGGGAGLC
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GTGAtt ttACGGAGAtTt ttTGGTtAtCGttTttttTTTGTGAGCGGGAAAGGtTTGAAAG tAAGAGA
AAGAGAGGtTGtTtAGAATAAGGGGtAGGGGGTTAtCGGAGGGAGATGGGt tCGAttAtCGtTtAtAGT
AAAATGttTCGTGCGAATTGtAtTGAAGTATAt ttAAtTTGAGAtTGGtTGTTTTATGATttTtTtTGG

Subregion of ASCL4 (bisulfite converted sequence, CtoT) SEQ ID NO: 124

ttTTttATTAGAt t TGGTCGCGGGAAAL tAtAAAGGATAGT t AAGTGATTTTtAAGGAGAAAGt tTTG
GTttAtTTTtttTtCGtCGttAGATtTGtAGGTTttTGGGAGGAGtTtTTtTtAAATttTGAAGATTG
TAGGtTtTTGGCGAACGAtTtATtTtTTGAAGAttTAGAGTGGTGGATTAtAGGtATTGAAAAGLTTTT
GGTGGtTTTGGAAGATGAtTtTGGTGTGAGtTtAt tTTTt tAGGtTGGGGGAL tAGGtAGAGGAALLLL
tTTTGTTAT tTTt TGAAAGAAGAT t AGTGGGGAAGACGGGGTTTGAAGTGTGGATTAGGAGAT t t TACG
TtTTTGttTAttAttTtTGt tTAAATtATAAAAAGATCGAGGAGTGtAATGAAtTTtAGGAATtATGtA
tCGTTTtttTGAAGttTGTttAGGAAttTAAtTTtTGGAt ttAGAAALTTtTGtAAAGAtAGAtttALT
GAGttAGGtAGTtTGtAttAGtAttTtTGtTTtTAAGATTtTGTTTCGTtTTtTTt TATTGAGAGATTG
AttTtTTGAGTGATTTGTGTGtTTTtCGGtAAATGATGGAGACGCGTAAAtCGGCGGAACGGLTGGE T
TGt tATAtTCGtTGCGtALCGCGL Lt tTGGGCGTTLCGGGGAL ttTGL tCGGAL Tt tCGCGGAGGGAL L
tttTtAGGGTCGt t tTGCGTtTGGACGtCGCGTGLTGGGAGTGGGCGCGLAGCGGLTGCGtACGGGGAT
GGtAGTAtTTGttCGTGtCGtTGGAtAGCGttTTCGAGt tCGttTTttTtCGtAAGCGtAACGAGCGCG
AGCGGtAGCGGGTGCGtTGCGTGAACGAGGGt TATGCGCGt t TtCGAGAt tAtt TGt ttCGGGAGLTGG
tAGAtAAGCGttTtAGtAAAGTGGAGACGtTtCGCGt TGt tATCGAt TAtATtAAGtAt tTGtAGGAGE
TGtTGGAGCGt tAGGL tTGGGGGLTCGAGGGCGCGGTCGGCGLCGT Lttt tAGCGLAGGGCGGAATGLA
AtAGCGACGGGGAGT t tAAGG Lt TETTCGGCGt tTTCGL t tAGtAGCGAGt t CGAGGAGGGGGGLAGLT
AGCGAGCGt tCGAALTGGt tAGGAt tttCGCGttCGtCGtAtAGCGCGtAGtCGGGCGtTtAALtTAAG
GTttTtTTCGAAGGTGGTTTGtATTtTTAATtTGGtATtTTtTttAGGttTAAATtTTAAGAAAAAGAA
ATGGGTGtTGGGGTTTGGGGGATG

Subregion of KCNAG6 (bisulfite converted sequence, C to T) SEQ ID NO: 125

TTGtAGtttCGtttTtttAGGtTTGtAAAGGTAGACGGAGAATTATATTGGAATTTAAATCGGAAGLTt
TtAAGGtATtTtAAAAATAtTTTtTtTATTTTTTTTTTt t TGTAGATATTGGAGAGGTTGGtAAACGGG
TtTTttTGAAGAtAGAAGAATGTATGATTTAATGTTTTtTTTAGATTTtTGTATGAGTGGATGtAtAGT
GtTtCGTATTGTGTGGTGGGGCGGGGTGTGT tTTt TTATTGATGAAATAtAtTGCGtAGGT tAALTCGG
TAAATTGAAATGAGAAGAG tCGAtTGCGGGGGTGGAGGGGGTGTGGTATTAGGGTGLCGGCGLTTGTGG
AGGGGGGCGCGAATGTGAACGTGTGAAAGCGAGAGGCGTGt t AGGAGAGCGCGGGAAAGtTTALTGGTG
AGGtAAGTGTGCGTtTATTTttATGGCGtttTGGtTCGCGGtAGttttTGGtTGGGCGAGGGGTGTGAT
GTGGGAGTGGGGTGGGAGGGGGtAGtAGGCGGGGt TGt tACGT tAt TTGGAGAGTGTGTGTTGGGAAG
GAAGGGtAGAGCGGAGAGtCGAGtCGLTGtAGt TGCGGCGGCGGtAGCGAAGt tTTGAGtCGTGGGGAG
GTGGGT t t tCGCGLTCGGGCGLOGGGETAGL ttCGGGT L tTtTGCGAGGL tTGCGGCGCGGLTL tTAGG
GAGGAGGTGGCGGtTGTGGCGGtCGGAALCGCGAt tTTGGtCGGAL L tAGt t tCGCGGTGGACGtAGGG
CGGAGGtCGAGtttCGttAGGAGT tTTTGtCGAGtCGGAGGGAGGCGtATtTGGCGtTTCGGTAt tAGC
GGtAGtCGGGGGT tCGGAGCGGtTGGAGGAGCGtAGTGGGAAt TGGGAAGAGt TAGt tCGGt TGGAGGG
CGGAttTtTGCGTtCGGGAGtCGGGTtTtAGGtAtCGt TGGGGGCGAAGt tACGCGTETTTTCGGGLAG
ttAATTTtAtACGCG L tTGTGTGCGGTTLOGGGLAT L t tAGTAAGE Tt TAGtAt tCGGGCGCGGGTAAC
GGGAAGCGtAGAAt tAAATt tttAGCGL t tAGGTtAttTt t ttAGAL ttAGL tTTGtAGGGALtAGGGL
TTTAGGGtTtACGGAt t tAACGGt tAGGT tAGAtCGCGAAtCGGGAGGAGCGCGGGttttAtttTAAAG
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AGGGCGtAGtCGGGAGtTGGGGAGCGGGTGLCGCGL Tt tAGAGATTGTGTCGTGGGCGtCGTLtTAGTG
GCGGGGAGCGtAt tTtCGAGGGGGtATGAGATCGGAGAAATt ttTTACGtTGGCGGCGtCGGGGGAGGT
tCGTGGGtCGGAGGGAGAGtAAtAGGATGCGGGAGAL TTt tCGGAGGtCGGCGGGGGCGGGGGLTGLTG
TAGTAGCGAGCGGtTGGTGATtAATATtTtCGGGtTGCGtTTTGAGAtAtAATTGCGtAtttTGTCGLT
GTTTtCGGAtACGtTGtTCGGAGA Lt tTGGtCGGCGAGT tCGLTTLTTCGAt tttt TGAGGAACGAGTA
tTTtTTCGAtCGtAAtCGGtt tAGLTTCGACGt tATttTtTAtTAtTAt tAGT tTGGGGGLCGL tTGCG
GAGGtCGGTtAACGTGtttt TGGAtATTTTt t TGGAGGAGATtCGtTTtTAt tAGtTGGGGGACGAGGL
ttTGGCGGt tTTtCGGGAGGACGAGGGt TGt t TGt tCGAAGGTGGCGAGGACGAGAAGLCGL TGttt Tt
ttAGtttTTttAGCGt tAGGTGTGGtTGt Tt TTTGAGTAt t tAGAGAGt Tt TGGGtCGGttAGGGGLAT
CGttATCGTtTtCGTGTTGGTtATTtTtATt Tt tATAGTtATEtTTTTGt tTGGAGAt tTTAt tttAGTT
tCGTGTAGATGGTCGAGGTGGAAAtAATGGTGGTGTGAGTCGAGT t Tt t t tAGTTTt tAGGGGGAGT tA
GGAGGAAGAGGAGGATGAAGACGATTt t TAtAtATTTtATtATGGtATtAt t t t TGGGGAAATGGGGAL
CGGGGGtTttTttTtAtTtAGTAtTtTTGGGGGtTttTTtTTTAtAGAttttTTtTTTtTGGTGGAGAC
GtTGTGtATTGTtTGGTTtAtTTTTGAGtTttTGGTGCGtTTtTtCGtt TGttt TAGtAAGtCGGLLTT
tTTtCGGAAtATtATGAAtATtATTGALTTGGTGGLTATETTttttTAtTTtATtAt ttTGGGtALTGA
GtTGGTGtAGtAGtAGGAGtAGtAALtAGL tAGTGGAGGAGGCGG L tAGAATGGGLAGLAGGLtATGT
ttTGGt tATt tTtCGAGTtATtCGttTGGT tCGGGTGTTtCGtATLTTtAAGtTtTttCGttAtTtLAA
GGGGtTGtAGATttTGGGtAAGAttTTGtAGGt tTttATGAGGGAGtTGGGGtTGtTtATtTTtTTttT
tTTtATCGGGGTtATttTtTTtTttAGTGtCGTtTAtTTCGtAGAGGtTGACGATGACGATTCGLTTTT
TtttAGtATttCGGATGttTTtTGGTGGGtAGTGGTTAtAATGAt tACGGTAGGTTACGGGGAtATGTA
tt L tATGALTGTGGGGGGAAAGATCGTGGGLTCGLTGTGTG L tATCGtTGGGGT Lt TtAL tATTGE LT
GttTGTGttCGTtATCGTtTt tAAtTTtAAtTALTT tTAt tAtCGGGAGACGGAGtAGGAGGAGLAAGG
ttAGTATAt t tACGTtAtTTGTGGGtAGt tTGCGtCGGAt tTGAGGGtAAtTGAtAACGGALTTGGLAA
GttTGAtTTtttCGAGGtTAAtCGGGAACGGAGAtttAGtTAttTTttTAtAttAtATCGGGttTATG
AGAGAAAAGAATGtTtACGGAGGTtTGAtttATGtAGGtAGGGt tTGtAGGAGGGGAGtAtTGAGtTAA
TAGTtTtTTAGGETT Lt TTtTtATTTC tAtTAtTtAL Tt TAGELTTtAGTTGALTTtTTGALTETt Tttt
t

Subregion of SOX1 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 126

GAGGtAGtttTGGGAGGtAtTGGTtTGAAGGGtTAGAtttTTGGTAAGAAtt Tt TGGAAGAACGttTGT
tTTtCGGAAt tAGAtAGGGAGGCGTGtAACGGGGTGGGGTGGGGGCTAL Tt t tAGLTGLAGGLALLTLT
AtTttTAAtTATtTGtAAGAGGAtAtAtAtAtALALAtAt ttTGGGTGT tAGAGAAGT LTttt TTt Lt
TGTAttTttTttTTtttAAGt tttTGAAATttAGAAGTGttTGTTTttAGGCGttAGt ttTGtTGAGTG
GATGTGGGGATGGAGGTtAtTGGAGGtttAGGGtTGGTTTGTTGTTTTTGTTTt tTGTTAGGAGTALTG
TGAAGGtTTTGtAGGGtTAGTTTTGGGAAATtTTAGGTTTGGtTTtATtTGAtTttTtTAtTGGAGCGA
GGCGTGtAGt tAAGt tTGtTTAGAL LTttt tAGGt tACGGGL tCGCGGLAGL ttAGETLAGLALLTGLA
GGCGGGGGGALCGCGCGLTTGGLTCGAAGAL t tCGt t tTGGGtAGGGGALAGAAAATATGAAAT tAGAT
GGGGAGTTATGAATAAtTGTttTttttTttttTtTGtCGTGTTTttTGAATtCGTACGtTATGtAGGAG
GGGGGCGGGGECGGGEGCECEEGEAGGAGGAGGGGGLCGTTTGt tATTAATt TGGGAAtAAGCGGtTAA
ttTCGGTGAtTGGTATTTTCGtTTTTtTTTTtTtAtTTTTtTtAGTGTGGGGAAAGtAGTtAAGttCGC
GCGGAGCGATTGTGAGGGG Tt TGt TGGAATTTGGtAGCGCGGAGGt TTGGAGAGAAGt t t tATGLTGG
tTtttATTtAGtCGG L tCGTTTTt tTCGAGLTTTGGAAGTTTtAtTtAGtCGTGLAtTtAATGGLTTLA
tAAAGtTGATTAtAAGLTTtAGCGtATT t t TGAAGGAGt tAAAAGCGACGtAGGTGtAAACGAGtCGAG
GGAGttttTTATt tCGGTGAtAGAATGGGAtAAGtTGGGAAAGGtTTAGAt tAtAtAAGTttAAGGETt
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AttAGGtCGtAGAAAGt tTGttTTGGGAAtCGGGGGTtATTATtCGt ttTATTtAGCGGGGE tCGGGGA
tttTGGGGGtCGAGCGAGGt tAGt tCGGGCGGGAGtATCGtCGttAGCGCGCGtCGGCGAtAGGGGGGA
AtttCGtTGGGCGLTGCGGt tAGGTCGGGGETtAGGGCGLTGGGtTGTGCGTTTGtAtAAATtTGTGTT
tCGGOGGGLCGGTGTtAAt tt TAGTGGGGATACGGGAGAAAGAGTACGt tAGTAGGt tACGCGGCGCGT
GGGLAGTGCGtAALTTtTGTCGGCGT t tAGGtTGTACGGt tACGTTTtAGLCGGTGL Lttt tAGGLtATG
GAtAtttAGtTttAGGGTCGtTtTGCGtttTTTtTttttAGtttAttTTTtttATTGGTttttTtTttT
GTtCGAGTGGtAGCGCGGt ttCGtAGGGAGCGA t tCGGGAGGGAtAGTGALCGtACGCGTGGAGTGGG
GACGGCGGGGtAtAGGACGGTAGTtTAAGAGTGTTCGtATGGtCGAGGACGETTTCGtTGCGAGTTTGG
GGTCGAGGGGtAGTTtttTttCGGAGTtATTAALTTCGTtTttTCGTGtTtAGGGAttAGtAAtTTGGT
GtTGCGGGCGt tAGAAAGAAAAGGGTAGCG t t TCGCGGAGCGCGCGGGGGAAGAGGGA L TGCGGLAGCG
GGACGCGAGGGCGGGAGGGGCGTAGLAGCGGGGAG tCGGAGCGtAGCGGAGGGGAGCG L TGGGGGGCGE
GGAGCGtTCGGGtAGttAtttTGTtttCGTtTGGAGt ttCGCGtTGCGT t TAGGAGGGCGtAALACGLA
GTtttCGCGGGGGttAGAGtTCGGAGtttttTAGTGtATGtttttTtTttTCGCGtttTGtCGAGGtLT
CGGtttTGttTGtCOTGtttTGGGttTGGTTGTGt tCGGGGGT T tCGCGGGTAGGGCGCGGGGLAGGt
AGGGCGCGCGCGtCGACGETtTTTTGT t TGATAALTAATTTGAGTTAATGCGATt TTTATGTAAAGETA
AtAGCGGATAATTGTtTATTTTtTCGt tAAtAGTtTt tATtAtAATtAtTTATtTGGAAAt tTGCGGTT
GGATTAATCGTTATATTt t CGAGATGAGCGTCGtTGtAATtCGtAGCGAACGCGGGTAGGGAL tTGGAG
ACGttTttCGGGCGtTGGCGGGELCGETCTGGGttAGtTtCGtTALCGt t TGAGACGCGGTGTGtttAG
GTGTTGGTGt tCGCGGGAGAGGGtTGTGGGGCGttTTttttAGGATTTGtTTGALTTGtTTTTCGtTCG
AGTGGGTGGTGCGCGGGTGCGGGAGGCGGAGGGAGGAGGAGGGGTGAGGGGAGGAGGGE tTGTGGGGLT
GCGGAt tCGGAGtAGt tTGGGTGGAGCGCGG L tTCGGGAGGL t t TGGGTGLATCGCGGCGGGGT tTGGG
GGGG t tAGGCGtCGGAGGAGLCGTCGGTGtCGGAATGLAGCGTGTTTtAtTTGGGAGAAACGTTGE Lt
TCGGTtttTTGttTtttTttTGTTGTtTCGGTTTTTtTGGtTTCGTttTTCGTtttAtttAttCGTTEt
tAttTtAGGTtttTtttttAGGATttttTttTTAAGGATt tAGGTt Tt TGAAAATTATTGGtAAtAGTT
AtACGttttACGATTGAAATttAtAAGAGAAGAGTtttAGTTtTGtAGGtCGt Tt tAGGGtTAGGGGTA
GAGATGGTGGtAGGTGGTGCGT tAALTL Tt TAGGGAAGAGGAALTTGtATTAtAAAGALTTGTLTTTLT
GAGtTGAAGT t AAAACGGGGGCGT tAAGCGCG LTt CGTTTGGCGGCGGTGGAGGGGLCGCGCGL tCGEG
tTGTtttAGtCGGAGtTGt ttTGGtTGGTGATTGGAGGTTTAACGT t CGGAATTtAGGCGtTTtTGtAG
tTtAGATTTGtCGGt tAAGGGGttTtAGTTGtAAtTTTTtAAAATGGTGTTTt TGGAAAATAAtAAATT
tAGAtTtAAtTGGTGAtAGtTTTTGGtTATAGAGAATGAAAtTGtTTt ttTTTGGCGGTGGAAtTtTTA
AAtTTCGAAGAGTGAAAGAATAtAATGAAATAAAATG L tATAAGAT tAtTGGATTTTT tAGAAAAAGGA
AGAttttAAATTAtTt t tAAAATGAGGETTTGTAAATTtTTGTTAAAAATtTTTAAATtTCGAATTT L t
tttTAtAAtATtTGATGAGTGt TTTAAGAGtAAACGAGtAAAT tt tAt tTCGAGAATtAAtAAAttLAA
GtTtTGGttAAGGtTtTtttCGCGTTTITtTTtTCGTGAt tTGGGGAATGTttCGttttATCGtTtALtT
GGtTtTTGTtATtTCGtTtATtTTGAAGTGAttCGTGGAtAATGtTGtTtttTGtCGtAGtTtCGtCGG
TtAtTtAGGtAGAACGGGGTATGtAAATGG L t TGGAGAGGtCGAGGtCGAAtALTGCGL L tATTGTttC
GGGCGtTtAAAGCGtCGAGtAGLTGCGtAGALTTTtTGGGtTCGGAL t tTCGGLCGt tACGtTAATGTL
ATtATTGtAAAAtATtAGATTTTGAGAAt TATGtAGT t TGAATTtATTAGtAGt t TTt TCGGCGAAGGT
TtTTTTtttCGTGAtAAGTTTtAAAGT t tAGAtttttTttAACGTTGGTAGGGGTAGGAAGAGGAGGAG
GGGt ttAGGGAGGGGGGTtTTTCGtAAGTGGGGt tTCGGGGGATttt TGt Tt Tt TTtTGGTGLATTtC
GtAAtTTTAAAAGttTTttTTGGGGTTtTGAGCGCGGATGTtTGAtTTGAATGAttTGAGATTTGGAA
TATTttCGTTTTtTt t tAAGAGTTGtTTTAATGTTGCGAGTTTAAATT tAtTGAAAGAGGL t tAGATAL
tAAGTCGAGTGAATTT tATAGAtATtATtTTt TGTTTTAATGATCGCGGtAGTGATCGTTTt TGAAGTt
ATAtttTTTAGGGTGAAtTtAtAAtAATGtATGTtAGAGAGGtTGCGCGt t tTAAAGtAAAAtAGTTAA
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AAtATtAGGttACGtTt tTtAAAtTGtAGGATTGtAAGtAGtTtAtAAALTTttAGTttttAttttAAG
GTGAGGAGAGTtTtAGTGAtTTGAGGAt tTGtTTGtAtTttCGtTTTttACGttCGGTttttTALtCGt
AttTGtttAAGTGGTtTCGTTtt Tt TAGAATtTGAATGGTGGGGAGGGGTGtTttTGATGt ttCGGGTG
tAGGGCGGGtAt tAGCGAGCGAGAt ttAAGGGCGtTAGAAt t tAGGAGCGtAAAttAtCGTTAGGGE LT
GAGGGACGtAGAGGCGGGTGGAGTAGTGTTT t TtAGATTCGTGGGAGGtCGtAGGCGt tAGtAGAGGLA
ATTTTttTttttTGAGtAATGtTAGTTt Tt tTtAGGt t tAGGATtTt tAtTAACGTGTttTTttAttTt
tTtAtAGGAtTttAAGtTGtTGTttttTtTtTGtCGtATtTGAGGt TGGGAAAALTTtt TAGGAGAAGG
tAAGAGAAAGt tAt tAGAt tAGAGtCGAGGAtTAAAtTTTAAGGTCGAAGACGGtAGAGGGGLAGGTTt
TttttTGtAtAttttAAGGttTtTttTGtAttCGCGAGGttTTttTTGAGCGt ttAGGttttCGAAATG
ttTGLttTttTTtTGAtAAAAGGAGGGGGTAGGATGTGAAGGGGTAGTGLAAt tAAtAATGTTTTTGTA
AAtAtAAtAALAGGGAAATAtATGGAGGAAATtTATTTATTGGGTGTGT tATTTTTGGTGGGGGGCGGG
ATTGAAAGTGGCGt tATtTAGAt t tAGGAAAAAGt TACGGGGTGGGCGGGGTAAGCGGGGGALTLTTGG

Subregion of HS3ST?2 (bisulfite converted sequence, CtoT) SEO ID NO: 127

AtTtAttTTGTGAAtAtTCGGAtATGGTGAATTGGtATTGGtATTGtTGTTGAAGGAtAALTtAGLCGT
GTTtTTAGttATGGt tATTTAGGt tTGTTtTGATGtAGGGTTtTGAT t tAAGGTAt tAGTGTGGTtttT
tAGGGAAGTAtTGGGGATCGTtAtTTATGt t TGTTtTGGAtATGGT tAtCGAGAAtTGTttTGTAGGtA
TTtAtTTAGGAATtATTCGAAGTGGAATTGtTttTGGATACGTTtTttTTGTAtTtTGTTTttTttTtt
TAGTGTtTtTGTGTGAAGAAGtttTttTtAtTtAGtttTCGGCGAtttTtTGGTAtttTGGAtAGtTtt
tCGGGGAGtAGTtTAtCGtTAGGCGGCGGL TGt TAAGAGAGGAA L tt Tt t TGACGCGGAGT tTGLCGLT
tCGGGGLTCGLTLTtCGGLAGGt tCGGGGAGAGGTGGGGTGAtAATGGGTTGGGGTGCGCGCGTGE LT
ATAGGTGCGAGAtAGAGCGAGtCGtCGGGGTGTGAGTtAGCGCGt TGGGGGL TAAGAAGt TGGGTGAAT
AGTtACGGAATtTtAtTtACGtTCGGtTttTttAtttATttCGTtTAtAGCGCGTGTtttAGTttAGGG
CGTGCGTGCGtTCGGTGTtCGATTtCGGGt TGTGTGTGTt tATTTGGCGAGATGTCGAGAGCGGGGGGA
GTGTttTTGTCGGTGTATtTGGGt t tAGGTTAGGGGALTTETtt Tttt tAttttCGCGTGGGTGTGGGG
GTGTGTtCGGGtTAGGGCGCGTGTGLTTLTGTGL tTGTGCGTGCGTGTGCGGGT tAGGGTGGTGGGALC
GCGtATtAGGGtAGGGTGt tTGCGTtTGCGT tTGGGTLTGTtTGGTtTGtATGTCGGCGCGATtTCGAL
tTGGATTCGTGTtt t TGGATGTCGAGAGG tAGCGTGGTGGGGGTGTttAGt t Tt tCGGAGGAGTALTA
TGttTTGAtAttTTCGTTTtAtCGttttAAAGtTGGt tTGGGGtTtCGTAGGGAGTGGttTGtATGGGG
AGGGttCGCGTGtTGTGTTTtTGGGAGGGGTAAGAGAGTGGGGGCGtAGGGGGCGGGLtAGGTEtLTGG
GCGCGGCGCGGGLTCGGGGGAL tCGCGCGGLTGACGT tAGGL tAt Tt t TTAAATAGAGtCGGLAGCGCG
tTtCGtTCGGLATTTt tCGAAGAGL tAGATCGCGGtCGGCGL tAGCGt tAtCGTLCGGTLtALLCGLLA
GttCGtAtAGtCGCGtCGtCGtCGAGCGTTTCGTGAGCGGCGtTtCGAGGAT t AGGAATGGGGLTTCGG
GCGtTGGGCGCGtTtCGAAt tCGGCGtACGTAAGAGt tTGGGAGCGt tCGAGtCGttCGGt TGt tCGGA
GttttATCGttTAGGAtCGGGAGATGtTGGAAATGtAALCGttTGTTtttCGAGGAGtCGtTGttttCG
GGAttt ttTGGtAtTGTGCGtAL t tTGGT tAGLAGL Lt tCGGAGAAGACGGCGL Lttt tAACGtLCGALL
CGCGTGGtCGTGGLAGCGL tACGCGAGL L t Tt TAGGCGALCGLAGGGL tAtAGtAGLTtAGtCGtCGGT
GtttttTCGGAAAttATGAttttCGGCGCGGGT L tATGGAGE tATGGt tTATAGGGT ttTGGGLCGCGL
GGGGttAttTtAGtCGCGGAGGGCGCGtAGGLTGtTtTTCGttTTtACGtTtTCGtTtTttTGtAtTTA
ttTGTGTTAtAGtTTttTGTGt TGt TGCGACGAttTGGGTCGGAGtCGttTttTCGGCGCGttTCGLTG
ttTtCGCGGt Lt tAGCGCGGGCGGttAGAAALTTt Tt tAGAAGT ttCGt tttTGTGATtttTtCGGGC
GACGt t tAGCGAGt t tAGCGL Tt t tAGCGCGttCGtCGtCGLCGTGLtCGttttTCGttTtTtCGGTT
tAAttAtTtCGGLTtAt t tAAGtTGGGTAt tAAGCGGTTGL Lt tAAGt ttTtATTGTGGGCGTGAAGAA
GGGGGGtAttCGGGtCGTGt TGGAGTTTATtCGAGTAtAt tCGGACGTGCGGG Lt TTGGGtACGGAAtLt
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ttAtTTtTTTGAtAGGAAtTACGGtCGCGGGtTGGATTGGTAtAGGTAAGGAt tAGGAGtTtCGtTtCG
TGCGtCGGGTtTtTGATCGtTTt tATTGGGAGAGt tATtCGTt Tt TTGTGTTTTtTtTTTtTTTTAAt
tAAtTtATTGTATGGGTTtAGGtTGAtAtAtAGGGttATGGGGGGt TATAGtAGAATTTAt ttAGAALT
TtttAGTGATAATtTAGACGGGtAGTTTt TGGAAtTGtAAAGGGCGT Tttt TCGTtAtTGGAGTCGTTG

Subregion of FGF12 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 128

GTTtttTTttACGGGGGT ttCGAGGTGtTTTGAGGAGGGAGAAAGAGGGCGTttttTtTGGGGAGt ttA
tTtTtCGGGtTTtTAtTGAttTGGTtTtCGttTtAtCGGt t Tt TTGCGGtCGtTGtAGAAGCGtALTTT
GtTGAAtAtt tCGAGGACGTGL LT TCGtAtAGGGAGCGttCGTtTTTGLtTGGGGt TGGAGCGGCGLTT
GGAGGtCGAtAtTCGGTCGLTGTTGGALTt ttTCGttTGtCGtTTtTGtCGGAT tAAGGAGLTGGLTAT
CGtCGtAGttATAGtTGtTtAGCGAGGGttTtAGGttttAGttTtTAtTGCGtttTtCGGLTTGCGLTt
CGtCGGGGCGAGGGtAGGAttTGGGCGGt tAGGGAAAGGGtAGTCGCGGGGAGGtAGTGtTAAAATTTG
AGGAGGtTGtAGTATCGAAAAttCGGCGtTtAtAAGGTTAGTtAAAGTtTGGGtAGTGGCGAtAAAATG
TGTGAAAATttAGATGTAAAtTTttttAAt t Tt TGGCGGTCGGGGGGCGGGECEGEGCEET Lt tAGGEE
tTtTTGCGAAGTAGACGTTTGtAt t ttAAALTTG LAttt tAAGGCGATCGGCGT t tAAGGGGLAGTGGG
GAGTTTAGTtAtAtTGCGTTCGGGGTAL tAAGTGGAAGGGGAAGAACGATGt t tAAAATAAtAAGACGT
GttTtTGTTGGAGAGGCGtAAGCGTTGTAAGGTGTt tAAAGTATAttTAtAtATAtATAtATAGAAAAL
tCGTTTAtAAAGtAGAGTtTGGAt ttAGGCGGGTAGCGCGttttCGGTAGAAAATAtTAAAAAGTGAAT
AAAACGTTttTTTAGAAAAtAAGttAttAAtCGtACGAGAGAAGGAGAGGAAGGtAGtAATTTAALTtt
tTGCGGt tCGCGGTTtTGAAGATTAGGAGGTtCGT t t tAGtAGGGTGAGGT t TAtAGAATGLATCGCGE
CGGtTGCGGLTTTt tAGGGGLCGGL tAt tCGAGTTtTGGAATT t CGAGAGGCGCGAAGTGGGAGCGGTT
At tCGGAGT t TGGGTAGGGGCGCGGGGCGGGGGLAGLTGTTTt tAGt TGCGGTGAGAGtAALTttCGGE
tAGtAGtAtTGtAAAGAGAGCGGGAGGCGAGGGAGGGGGGAGGGCGCGAGGGAGGGAGGGAGAT tLTCG
AGGGttAAGtAttttTCGGGGAGAAAttAGCGAGAGGCGAT tTGCGGGGTtttAAGAGTGGGCGETLTT
TETtTTTtCGLTTGLTTT tCGGtACGAGACGGGLAtAGTTGGTGATTATTTAGGGAAT t tTAAATLTGG
AATGAtTtAGTAGTTTAAATAAGE Lttt TtAAAAGGtAGCGATGtCGAAGGTGT ttTt Tt tAGtTCGGC
GtttAtACGttTTTAAtTGGAGtTtttCGttATGGTttAttCGGGGLCGtCGtAtCGAGLTGGTLTLCG
tAtAGGt TtAGAGGGAGCGAGGGAAGGGAGGGAAGGAAGGGGCGt t t TGGCGGGtTCGGGATLAGGT LA
TCGtCGCGtTGtTGttCGTGtttttTAGGtTCGCGCGtttCGGtAGTtAGtAGtTtAtAGGtAGtAGAT
tAGATGGGGATTAt tCGtCGGACGtAAGGtCGATtAtTtAGTttCGCGtCGtttATttCGGtCGAGGAA
GGAAGTGAt tCGCGCGLTGCGAATAL tCGCGCGT tCGtTCGGGTGGGGCGGGEGL TG TGLAGGCGAT
GTTGGtTCGCGGCGGLTGAGGL Tt tTGGtCGGAGL TGt tAt tATGGTtTGGCGL tAGGGGCGLAGGCG
GGGttttTAGGttTttTGGGGtTAttTCGCGAGGtAGtCGAGGGCGtAALtCGGGCGtTTGGGGLCGGA
GGCGGAATtAGGGGtCGGGGt tAGGAGGtAGGTGtAGGCGGt TGt tAALTCGtttAAtTTGt TGCGCGG
GTGGtCGtTtAGAGtCGCGGGLTTGCGGGGCGtttttCGtCGtCGCGtCGtCGttTttttAGGttCGGG
AGGGGGCGETtAGGGTGGAGT t t tATTtATGGGtTGAGG LT tTGGGCGCGCGGAGLCGLCGLCGLLLtT
tCGGLTGGLTtAGtTGGAGTGLTAGLT tCGtAGGAAALTCGGGG L tCGGGCGAGAGL tAtCGAGATGGE
AGGTGGGACGtAGAGt tCGCGGtAGttAGAGTTttTttCGtACGGt tCGtCGAL t tACGGAAGAGCGAA
AGAGCGt t tAGGTGGGGtCGAGtTGGGGGLCGGG Tttt TGGAGCGtTGGGAAGtAtAGCGCGtTtTAGT
tAGGTTtttTTTt tTGGAGtttTtCGtTTttAGAtTtttTTtTTTttTtttTtttTttCGttAttttTt
TtttTttTtTtTGTGTtTTtTGTtTtTttttTTTTtTttTtTtTACGtAATtt TACGTGATTGAGGTTT
GGATGAGAAATT t TtAGAGGtAGAGCGAGGGAALTGtAGtTTGGGT TGt TtCGTLCGGTL Lt Tt ttAL
AAGAGAAAtAtAAt tAtAGTGGGAGTTAAAGGA L t tTAGGTGCG tAAAGAAGAGGTGGGATGGGGGAGE
TGAGAAAATGtAGTttAtAtTtTtTttAATAAGtTTGAGtACGTAGAATTt Tt TGTTTAGTTAGGAAGA
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AAGTGAAtAtTGGAGAAAGTAAAAATGAt tTtTTGGAt tTTATCGTGGGt tt tAttTATGGLTtATTTT
GGAA

Subregion of KCTDS (bisulfite converted sequence, CtoT) SEQ ID NO: 129

AATAATGTTttTGLTGt tATt t tAGtTGGLTTTTCGTTTGT t tAAATCGtTt Tt TAGTCGTTGTLTTTT
tAtTTtATAAACGt tAtTGAGAATTGTGtttAttAtAGttttAttttAtTtttAATtttAtTtLtAATL
tttAGGTTtAGATTATGGTATTTGGTATAGTTtTTGAAt Tt tAtATAGttCGtTtCGGAAGCGtALTGE
AAAACGtAttttAGATGtTTTtttAAATtTATTttTTtATTtTtTtATTTtAGAAAATCGtTtTATTTA
TTtAtttTGAGAAAGTGGALTtAAt Lt tCGLTTTCGCGtTGGAGAAGGAAAtAtAATLATTLTLTLTTT
tTtTTtttt Tttt Tttt tAAtALtTTEtt Tttt Tt Tttt TTGttttTttTAATtTttAAt ttTAAGAG
tAGtAtTtAGAtATGtAAAtTTTtTAATTttTTttAtttTttttTGTtttAAAtAtTGGGtAATTAGAL
TGGAGATAAtAGACGtAGGGAAATtTGGGTTTttATtTGTtAAGGAGTttttTTTttttAtAttCGtTt
TtATGttttCGtttttTCGAGGGGtTtTGGGGGtAttTTTATCGtTTtTtttt TGttt TtTAGAAAALt
AttCGTAAtTGGAGGtTttCGCGCGGTAGtTGtAt tAAtAGtAGGTGATt tAGGTGGTGCGAGGCGATG
ttTTGTTATGG ATt t TGt ttTtTGtAGGGAtAt tAtTGAGGGt tAtATGAAATGAt L Lt tAGLAGT Lt
TGtAAAAGtAAAGGGGTGGAGGAGGGT tTATGtAt tt TGttt TGTGt t ttAGT LTt Tt t tAtttTGTEt
TtCGtAAtCGAGGAGAt t tTGGtATtTGGGAGCGGGtTGGGtCGAGAAGGtAAGATtAATAAAGTTLAG
tAAGTAGAtAGtTGGGAGtTGGGTGtTAtTGAGT Tt TAGAAAGGGGGAGTAGAGACGGAAATAT tCGAA
TCGGTGAAATGTAAATCGTGT tTAtTGtATAAGGGAATCGTGtAGGGAGAGtCGt Tt Tt TATAAGGAGT
TAAttAGCGt TGt ttCGGAtAL Lt tCGCGGGGT LTt tAGCGGGGLTtAAALTGGCGGCGGLTtAGLAG
GGGGCGAGGGGTGtTGGGAAACG tCGGGGt TGCGAAL TTACGGAAGAAAATGTALTCGGTGTAGLTGLT
ttAGATtTTGTCGTCGCGGTAtTGGTTGACGAAGGCGGCGGTGt tCGAGGAGTTAtACGt tAttATGTG
GAAGtCGGttTCGGAtAGGCGATtAAAGGttTGt Tt tAAGTAGGTGAAtTTGAGGTAGAAGCGGGACGT
GTAtTTtTtCGGtTGtCGGTCGGGGTCGCGGt Tt TCGTTGAGCGTGTtttCGAAGAttTttTTGGttAG
CGCGATGCGt tCGtAtAttATGATGCGCG L tAtACGtCGGAATTTGGCGTCGGt tTGGTTGTCGCGLAC
GGTGGTGTAGGAGt t tCGGTAGL t tAGCGTGAGGAAGL tCGAGCGLTTGT t t TGCGCGLCGLCGLCGLC
GttAttAtCGTGCGt Tt tCGGGT tCGAGGGLACGGCGGLCGtCGLttCGCGtAGtAGtAGCGCGTCGLT
GtTAtttTGCGAGACGTTGTttTttAGGTCGtTtTGGtAGt tt TCGTCGTTGAGAGAGTTtTGtTTGGT
GAttTTGGGCGAtAGtAGtTTGAttAAGTCGGTGAGt TGGAAATAtTCGGttTCGCGtAGtAGtCGtTt
tTTtTCGGGGAAGTGtTtCGGtAGCGCGAGTTGtTTGTttCGtAGATAATt tAGtACGTAttTGAAAAG
GAAGTCGT t tCGGTCGATGAAGAAGCGCGt tCGGLTGTt ttTGGGLAGLTCGt L tCGGCGtCGGGLGLL
Gt tACGGGGAtTAGAGGGCGAGAAtATGLTGGt tAAAGTALTGT t CGGGACGt TGAGtAGCGTCGAGTG
tTTGGTtAtATAAAttTGGtCGttTACGTTtAGt Tt tAtTAtTTtAGGGAAGGGCGAGGGTGCGtAGGG
1 ttCGGGGCGGCGGCGGLCGACGCGtCGGGCGAGt TGGACGAGGAAAL tATt TCGt TAATGGGtAGGAT
GGTGtTGtCGtCGtTGttCGTGTttTTtAGAGttATAGTtttttCGtCGtCGGtttAGTGAttCGAGAG
AGLTGLAtTTTtTCGTTt tCGGAGt tCGCGL Lt tAGt ttTtCGCGTGLTttTGGCGLTtTGCGt ttTCG
GAtTGGGCGGCGCGTTt tTtCGALCGGGGCGGE L tCGLTtAGGGTTCGGGGLAGCGGCGGCGTCGGCGE
CGt tCGAGtTt tATCGGAGGAGAGACGCGCGAGAGAGGAGLTtCGtCGGTGCGGCGGCGGLAATGGAGA
GGtAAGAAGGAGtTGtTGtTttTTTGGGGCGAGGGCGGGGAAGTGTGAGAGAGALTTGCGAGAGGLTT
AGGGtTGtTGtTCGGtTtTtCGTGGGGAGGGCGGGAGGAGGGGtCGAAGtAAAGAAAALTCGtCGtttC
GGtAGtTTGtAAGCGTGtCGCGAGGtCGGAGCGtCGACGGTGGCGt TAAt TAt Tt tTGGtAGtACGGGA
GGAGGtAtTGACGTtAAGt t tCGGALTGGGALtCGAGL tTtAGtTGT tATTTAAAGAGATAGGLTGLAG
tCGCGGL Tt tCGGGLTtCGACGL TAGGGGGCGGGGtCGAGAGLCGAGL t TGLAAGAGGTGLAGL Tt ttC
GAttCGCGGGGAtAGGtAGGtAGGGAGt Tt t TAAAGtAAAAGCGAGAAAAAGGGAtAGCGLTtTtATTt
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tTTtATTTtAtTtttTttTTGGGTtTGTGt tAtttttTTTtt Tttt TttTTTttTTtTTtTtTTttTTt
tTTttTTG

Subregion of HMX1 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 130

AGAGGTt tAGAAGGTTtTtTtAt tTGGtAtTTAGtAAGGT tAAGGATTtAt tt Tt tAGGALALTLTGLA
GtttAGGGATGTGGt tAGGAtttTTGGAGAtTtttAGTtTGTGtTTGGGTGTGAAtCGGGAGTGAAATG
TGAtttAGAAGTCGtAGAGAAAGTTTtAAGtAGtTGAGGAGGTGtACGTGAGGGtAGGAAGGGttTGGG
GAGTGTGGGAGGtTGGGAGTGAGAGt tAATtTGt tTGtTGAt tTGtAGAAGt tTtTGGAtTTGtTtTtT
GAAAGtAGGAT t tAGCGGGAGtTGGAAAGAGGAGGTTt tTGTACGGGGt tAGL TGt ttTtttttTttt
tAtTtAATGTGGTGGGGTt t tTGGGGATLTACGt t tTt tAGCGGALAGTAGLATGtTGGAAGGGAGLTT
GGGGAtAGATGAAtAAtAGGAt tAtAGAAAAL tAAGGGGGAAAAGGt tAtTAGTATAGAAtAAACGTGT
GtTtATAGTGtACGt ttAGtTGTGtAGGTTGTTtATGGGAAGtCGtTGTGAGCGtTGGAtCGTtTtAGt
TtAGTttAATGGAGAGAGGGAGGGAAGGGt ttTGAGTGtTTTTGAGTGGtATGTGAGtAAGTGAALTTt
ttAttTTttAGAtAAGAtATAGAtAGTTGATAGATTtt TTTTAAAAAAGAAAGAAtCGAAAAAATGAAT
TtAAGtAATCGTGGtAGAAGCGT t t TATTTAGAAATATAGAGGtAGGTAGAAGtAGAAAGAGtTGGCGG
GGTTGAtAGtTGTGT ttTtCGGTGGGGGTGGGATGAGGAAT t Tt TTt TGGTAGTGGTTTATGLTLTTTG
TAGAAGTGGAGGAtATTTTAAGTTGTGTGtTGAGTAGt Tt TGGTAtAAATGAAGAt TAGGAGGAGGAGA
AGAGGtCGGGtAGGGGAAGGGGAGGAAGAAGGGGGtAtTAGGTt Tt Tt TGAATTTAAALCGTTTAGGCG
TtTATGTAGAtATTTTTtTTTtTTAAAAAAATGGGGATGCGGGTGGTGGtTAtACGGGTGTGtAtATTT
ATtAAAATT LTt TGATTGtAt T TTAAATTTGTGETTTTt Tttt TAAGTAtATTtALTT Lt tATTTTG
AAGAAGGAGGGGAGGGAGGLTTTt tATtTTt TAt t TGGTTATACGTTCGAATTTCGTGt t TTGGCGATG
tATTGtTTGTTTAAAAAtTAtATAtAT tATGAGGGAAAAT t TTTATtAAAAAt Tt TGGTCGGGCGtAGT
GGtTtAAGttTGTAATtttAAtAtTTGGGGAGGtCGAGGtAGACGGAttAtTTGAGtTTAGGAGTTtAC
GACGAGttTGGGtAAtATAtAGtAttttTTtTtTAtAAAAAATAAAAATTAGtCGGGCGTGGTGGLCGC
GttTGAAGTt t tAGtTAtTCGGAGAtTGAGATGGGAGGAT tAtTCGAGL t tAGGAAATGGAGGLTGLAG
TGAGt t t TGATCGCGAtALTGtAL Tt tAGt tTGGGCGAtAtAGCGGAL tATtTtAATAAtAAALCGAAA
tTtTGGtTATt Tt tAGGTAGTCGAAtTTGGGATGEtTTTTGTTTTtAGTGtTTGTAATTTTtTGAATTT
TTAAAATAACGAAtAGAGTtTttTTGCGAtATTAAATGtAATGtAGtCGtCGAGGAAGCGTCGGGGALA
GATGGGGTTGGACGtCGTttttAtTTttTttttTGtAGtCGttTttAGGtCGttAAttTCGtttAGLCG
GAGttTtAGT ttTGGAGGGTCGGGCGGCGGCGGttTTtttt TGGAGTGGtATTtTTGTTGt tCGTGGGG
tttttTtt t tAGGTAGGAGGtAGGAGGCGGGGT tTGGGGLAGL tTtCGLTTTETLLTTLLTLLTTE Lt
CGCGGLTTtttTGLtTGCGLCGGGL LTt tAGGTLTtAtttCGAGTTTtCGLAL tCGGTGGGGCGCGGGT
TtCGGtttAGtTTtTtTCGGAAGTGACGGtTGAttTAGAGtttATtttTGGttTCGGttTtCGtAtttt
ttCGttttttTGttTGTGGAAt tCGtAGtttAGAAGttTGGAGttTtTtTGCGAGtACGtAGGGGTtTt
ttAGtTTtCGGATCGTTtCGtCGTTCGt ttTGGGT tTGAGT t TGGGGGTTCGGGAAAtAATTTTGGACG
TTTtTGGTTGGATTGTGT t TAAATCGTGtATTTTACGCGAtAGGGGALTCGAGGT t t TTGAGGATt ttA
AALTGLCGLAGLtEtTEtt T Tt Tttt TTGL Lt TTGL Lttt TGt t tAGAGAAGTGCGLTL LTt tAGG
GTtATttAtACGCGtCGTGtCGAGtttCGGGLtttAGTTttAGGAGtCGCGTtTtTACGGG tAGTGGG
TttTGAGAGAGTAGGGtTTCGGGCGtTCGGGGAGAGGAGGCGGAGGAGGGGTGAAGt CGAGGGGTGGLT
TTTAACGAAAAAGAAGTTGAAGtATtAGtTAAGt tATTAGGGt TAATGCGATGTAtTGTAAGACGGGGA
TtAATGtCGGGt tTCGGGGAtCGGCGTGGGGGAGGGGGLAGtAGGtCGALCGt Lt ttAAGtCGGTCGAG
Gttt tCGTttATTTGGGGGAAATGGATTTTCGCGATTTAAGAAAtAAAt t tAAATtAAATGAGCGAGGL
tCGGATGTGtTGACGtTGCGGTTACGCGCGCGGAGL TGGAGE t t CGAGAGCG LTt TAGGAAAGGCGLAG
CGGCGAtCGCGGGAGGGGGTGAGAAGtCGAGG tAGAGAGGT t CGGAGAAGtAGAAAGAGATGtCGALCG
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GtAGAGAAAGAGCGAGAtAGAtAtAtCGAGGGGTGAGGGGGtAAAAGGGAGtAGE tTCGtAATTTTCGE
AGAAGAAAAtAGGtCGGCGCGGtTGGGGATGCGLTTtTGGGt tAGGCGCGGtAAGAL tt tAGGAALTAG
ttAGAGttttAAGAtttAGGCGttTATTTGAGtTttTTTGAGT tCGGtAGGAGGttTAGGTttATTCGG
GAGAGAGAGGTGttAGt tttTAttTTGTGtAGT ttt tTCGttCGGACGTtATGGGGGGAGTGt Lttt TG
AGCGtAGGttttCGGGCGGLCGEGGLLTCGLTTtTGGCGGLCGGGAGAGGTCGGtALCGTGALALTLAG
GtAtAtATAtAttAATGt t tCGGGt tCGtTAGGGACGLTGAGL Tt tAGGtAACGAAAAACGAAGGT LT
GGAGTCGGTt tTGAGTGtATTttTttAtTGGGtttCGTCGAGAATGAAALTtTCGGAGtATCGTtALTG
GGAGGTttTGGGGGGAtAtTGGGGTGGGCGAGt TTtTTtAAAGAtTCGGTTTttAtTGGGttt Tt ttAT
TtttTttTtTtTTCGTtACGCGGTGGTGGTGGTGGTGGGGGGTGtAATAGtttt Tt TGGTTttTGGGGE
Attt tTTGTGGTGGGGTGTGL ttTttTGGLTGGAL L tAt Tt tTTGtTGGGTGtAGGAGtAGAGTGGGGA
GGAAGGAGGtCGGTGGATTTGGLTTLTGGGtAGt t tALtTETGt t Tt Tt tTGGGGL tAtAtTGGGLTTA
TtTGTAAAATGGGtAtAGGTGAGATAGAGTTGGt tAAGGTtTtTTtTAGtAGGtTAAGGGT t TGt TGGG
GAGGCGGGtTCGtTttAAGGtTGGtttttttttACGttTtTTGAtAGTGttAtttttAGGATATGAGGA
AttTtAGGtAAATATGGGGGATTtTTGTtTATATAAAtAGTTTTAGTtATCGtAAAtTtATAATGTtAG
tAttATttCGTTAGtACGATTTt Tt TAGT t tCGATTGAtAGL tt Tt t tAGAAL tTGGGL tTTATAGGTt
TGAGtTGGtTTAGAGLTTt tAtt t tAAT L t tAGAAAAGGL tCGCGGGAtTTAGAAAATTt tAAAAATAA
AAGGtAtTttAtAGTATGGGGt ttTtTGAGGTGtAGt tTGGGGGtAtAAGGGTALTGttTtTtAGAL L
ttATGTGGAGAGt tCGt TGGAAGAGGGAGAGGAGGATTGAGGAAGTGGGGAGGGTGCGAGAt t TtCGGA
GtTGAtAtttTtttttAtTtAtttAGAttAGGGGTGAGtTGGGtTtAGtATttTtATtTttTCGtttTG
TtATTGtCGttAtTAGAGAAATGGGGAtAGAGTtTtTGttTTt Tt TAtAtACGTGCGTGGTtTATGTGA
CGTGGAGTCGtAtTGGGAt tCGAATGAGGALAT Lttt tCGttttTTCGTtATCGTGGGAATAtCGTGGA
AtAAGGCGGGtAAAGGGLTGAT tAGtTt tCGTt tCGGt tCGAAGAAAGLTTt tAGGGGAGGCGGAAGGG
ttATTCGt tATTt tAGAGtAGGCGCGGGtAGTGGt t tACGGtTtTGGGt tCGGATtTGTGTttAttTtT
GGATAtttAATTttCGttAttATGTTGTTGGGAGtAAGGAGGtAtAAtTGttCGTGGTGGGAGTGGAGG
GtTTAGGTttttATTAGAAtCGGtAGAGtttCGACGGGGttAACGGCGGTGtTGAtAGCGCGAALTGCG
TtAGGGGCGAAGtCGAGTTCGTGGAGCGtCGTTGCGtAtAAGTGCGCGGGT tAGLAGGGE L TGGTGE t
TGGAtAtt ttCGGGTGCGCGCGGCGTGGLTGL ttTGGTGL t t tAGTGAGAGtATGAtTGCGCGL tAAAT
GGAAGTGGGGGCGtttttTGGttTTTttTATAt tCGGGGt tAAAAtCGtTGGGAtCGATATALTGtAGG
AGTtCGGGtAtAGGtTGAGGGGAtCGGt tCGTGCGTTGAGCGt tTCGGAGGTGtTtCGGGTtATGGTGG
GTGtTGAGCGGGAAtACGGAAGGtTGTGTAtAtAGtAGtAAGtAATGtAttCGCGtTttCGTtATTALA
TCGCGtCGttTTtAttt tCGtTACGATGAL tALtT tCGtAGATGGGtAAGACGGGETtAGAGAGATGAAG
TGAtTTTt t tAAAGt tAtAtAGCGGGL tAGTGAAGGtAtCGCGLACGGT t tAGGAATtTAALtLTTLLT
GGGGAGTGGGGAGGGAAGGGLTCGAL tCGAAGGGGt tAGGCGGtAGAGAGt t tCGCGTttttCGt tACG
GGtTAAGACGtAAGGCGGttCGtCGTGTtTttAttTGCGCGttTCGAGLTTCGtTtCGtTtTAGEtTTC
GGGTTAAtAtCGtTTttTTttAGAAGttTAAGGAGGttCGGGCGGATtAGACGttTtttTTtTtCGtAG
ttttATGLttTGL tCGLAGLTTGAGLT tAtCG Lt tTTtTCGGGGTGGCGGTGCGGAGALCGGACGGETE
tAtTGTGtAGA Lt tCGAGGGGTAAGGGG tCGGGTAGGGGAGGGGAGCGAGAAGTGGCGAGGTGAGAALT
GAGGGGCGAGGtTGAAGGtTGAGt tAGALTTt tAGACGt t AGAGAGACGt tAGGTGAGtCGGGCGGGGG
CGGGGGCGAGGGCGGGGGAGGGGGLGEGEGECGGAALCGCGGGGAGGGGGCGLGGEGT tCGGGAGGGLCG
CGAGtTGGGAAGGTt tCGGGCGGtCGGAGACGGTGAAGAGGCGGGGtCGAGTCGCGTtCGCGGGGTLC
GGAtAtAGCGGAGtTGGCGttAtTGTCGGGGTTtCGTTttATt TAGGTCGGGtAGt ttCGCGGGT tCGG
GCGLCGLTGtttTLtTLTAt tTGtTGGGAAGCGtAGGtCGAGLAGGGATGAAt tTGGLTLtAGGGEELL
AGCGGGGtAGGLAGGGt tCGGAL tAGAAGETGCGGtAtCGALTT Lt tAtTGL tCGALCGGGCGACGCGG
GGt tTGGGAGGGGCGGGTCGGGATtAGAGCGtCGtTGCGt ttCGGAGGLCGCGtTTt tCGCGGLLTGTG
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tCGAGGAGt tTtTtCGtAAAGAAATAAAtACGt ttTGTtTt ttCGAtt tCGAtTCGGGtCGGTtAGAAG
TAGGGAGAATtACGtTCGGGAAAGGGGGGTAGGGAACGACGGGGGAGt t TCGGTGAt tAGGGtAGATGt
ACGCGCGCGCGGGAT ttTCGTGCGtCGCGAAGAGGGACGAGtAGAGGAGtATCGGAAGAAGAtAGGCGA
AGGGGAtCGCGGAGtAGCGTAGGCGGAGt t tCGGGGGLACGGtCGAGGL TGCGLTTtAGGAGTGTtCGL
tAGGCGtLTTt tCGGGCGGTTGGCGAAAL tCGAGGAGGL L tAtAGLTtTGGt tTGGGGCGtCGTCGTTE
tAGGGGttTtTGCGttTtTtTtTGGCGTLTGTtTGGAL t tTtAGAGL t tCGGGATtAAGGCGL AT
TtTTGATGGCGGGGCGtAt tTTTCGCGTGGGTCGGGCGLTGtAGAt tAAGtACGtCGAGTGCGTLAAGG
AAGTGttCGGAAAt tAAAGAtAACGtAt tCGGGAttAAGAGGAGGtCGtTGCGCGtAALtTtttAAALA
tTGtAGCGAAGTCGGAAttACGTtCGCGTGGGTGA L TCGGGt TGGGGAGtCGGGAGGCGGCGt tAAGGA
TtETTtAGLttTTGTtCGTtt Tt t tTGATATGT L t TCGACGCGGTtTGAGG Lt Tt t t tAGCGGAGGCGA
CGtttCGGCGL tAGGTG L t t TGGGTGGGGGAA L tCGGAGGGGGLAL tACGAL tAGTGGAGAAGGGGCGG
AGGtCGGGAAAGt TGCGTGGAAAAGAGGAAGGGTTAAGAt TGAAAT tATTt TAtAGAGAt tACGTTAAT
GGGTTTAAATGCGAAtATTtTAGtTAAGTAGAAAAAAATTTAAAAGtAGAGTGtAAGtTGGAt tAAAGT
GAGAtttCGATTGGGCGTAGATAAAttTGtAAttAAAAtAGt tttAGGtAGAGATTtAGtCGtTGGGGA
GtAtAAATELtTAATGTTTETTGGTAGT tAtTTTTTGAAAtATTTTATTATGGAAGTTTT tAAATATAA
AAtAAAATCGAGGGAGGtTTtAAGTGAATT t tCGTGTAt ttAt Lttt TATt t tAtAGTTtTTAAALCGTG
AttAATETAGTTt ttTtTATTGGt t Tt TTTTATTTGTAtTAAt TTATTTTTGTTGt t TTATTATAAAG
tAAAtAtAGAtAtATTTTtAtTGAATAtATAAATGtATTTTtAtTGATAATAAtTTTTTTTAAAATAAL
AATACGGtTTAAGTTAtAATTtttAGTAAATttAtAtTtAAAGGtAGTTGGtTTTTGATGTTGGAAGTG
tAGACGTATTTttATTTGAAtTTtAtTGtAATGTttAGATAATAAAAAGtAtTATTAtTTTTGTAATAA
AAAATAAATAAAAALTEAGE Lt tATAGE Tt tAGAACGTGGCGAGGGtCGTTTGL Tttt tAGGCGGTGAG
GtTGGtTtTTCGAt tAtTTAGLTGTTtTCGGCGL tCGATttTGTGTGTttTTtCGTGLATGALACGLAG
AGtTTAGtTtTGTGAGGAtAGGGtTGTttttTtTtCGGtttAttTATGAAGGGGTGTttAttTtTtCGT
TTtttTttAGGGtAGTtATTtATTGGGTGATtCGttTTGGGGAttTGGGGATCGGCGAGT ttAGGAGGt
ttAGCGAACGAATTTtCGGTGGtTGGGAtttAtTTtttAGCGGGAt ttTGGATAGGtATGtttAtTtTG
GtTAt tAGAAGGGtAGGGTGGtCGAAGGGTATGAAGTATATGAGTGtA tAGGCGGGGAGGAATAGLAGL
AGtAttAGCGtAGGAGTAGt tCGtTGGE

Subregion of MARCH11 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEO ID NO:
131

TTAAAtttAGTATTtAt tALTGGGALATTTLTATTTGt tTT tAtAGGAAGGGAAAGGGGAAGGLATATT
GGAGt tAGCGtTtAtAGGGtAGAAt tAGACGAGL tTtAtTGGAGGtAAALTGGGAGGTAGGCGTGCGLT
GTtCGTGGTGtTGAAAGtTTGAtCGGCGCGAGtTGGAGtCGt tAtCGGt TGt tTCGGGGTtTCGtCGGG
ttTTAttTGtTtCGCGtttTGGAAGtAGATtTTGtAGATGGGtTGGTGGTGtTGGTGtTGGTGL ttAGC
GCGtTGGTCGtCGtCGttAtTGtTGtTGtTGCGGt TGt TGtAtAtCGAGCGCGTtTCGGGLTGGTtTtC
GGCGtttCGtCGLTCGCGLTCGLCGLtCGCGLCGGLLTtAGALTtttCGGGGLCGLETTTCGLTGLTGE
CGttTtCGGGAGGCGL tTCGGALLTTL t tCGGAGTCGLCGGLCGLCGL tALTTttTGGtCGGCGGGLTG
tAGGGGtAGGGGCGGAGGCGGLAGLTCGTtCGt Tttt TGtAtCGCGGGGLtAtt Tttt tTAGCGGLTC
GtTTGGtttCGCGGCGCGtTCGGGGGT L TCGGGGGACGCGGGLAGCGGCGGTAGGTAGCGCGGGGLEGE
GGGGAtCGGGGLCGGL Tt Tt tCGGCGGCGGCETCGCGCGGCEGCEGCGEEGGAGGTTGCGGGGGAGGLTC
GGCGTtttCGtTtTtCGtttCGCGAtAtCGALTGtCGtCGTGGtCGt ttTtAAAGLTtATGGTTGTGEC
GtCGtCGtttTLtTGtCGG L tCGGLTGGCGGGLCGGGLT tTGGt TGtAGGGAAAGAGAGCGCGGAGGGG
GCGGGAGGGAGAGGGGAAAAGGAGGGAGGGGG T tCGGACG L t TGGGG L TAGGGGGCGGGACGGGGAGGG
GATGCGGAAGGTTtTGtAGtTGCGGCGGCGGtAGGCGCGGLCGTTCGGTGGAGtCGtCGGtTCGGLTT
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GATGGAGGCGGCGtCGAATTCGG t TGCGCGTGAGAGLCGCG t CGCGGAAGGGGGGGtCGGAGAAGCGAG
GGGGCGGGAGGGAGGAGCGGCGCGGLGGGGGTGACGGGGCGCGGECGCEGLGTGGGETGGGGGCGCGGA
TtAGTGGGACGGAGTTCGGGGTTCGGt TtCGAGCGGGCGGGLTGGAAGTGGGGGAT Lttt TtAGtCGttT
ttACGGGtCGGT ttCGCGETtACGTCGGTTtCGGGGCGGATGAt 1t t Tt Tt tAAACGGCGtAGCGLTGC
GGtTtTCGTGAGtTGGGAAGTAGGGGGtAGGGGAGAGGLCGCGGGT t tAGAAALCGTTALTGGATGGGE
CGGTGGGATGTGGCGCGGGLCGGGTGGGGCGCCALAGTt TGAGtCGAGA L tCGCGTGGG L TTAAGGGTG
CGCGAGGCGGGTGt ttTGGGCGCGt tCGAALTGGt TGAGtAGTGGAGCGGGAAAGGGCGCGGGAL tCGG
GAtTGTAAtCGttAtTTttAGGtttTCGtTtttCGCGtTTGGAGtttTtAAGGGtAtTtTtAGGGATtt
TCGAGAGt tTTAAAAtAGAAGTtTtTGGAAttTGTGTttTtTtttTGTtTGTttCGtttTCGAATttLT
GTGTttTttTtAttCGtTt Lt Tt tTGtAGTGAGLAT t tCGGGTTGTTGGTAAAGAT tTTGGTGL tTGGG
AGGTCGGAGLTTCGTtTt t TGAAATGGTTTATAtTAGTGAAt t tTGGCGt tACGTTtTGTGGtTTATAA
TtAtTTTCGTCGTTGtCGtATGAGGAAGtAAATGAtAtCGttttTTAt ttTGGAAAAGTGGLTGLAGE L
TTtttCGGATtTTAGTTTTAtTtAtttCGAAGTtAATTTtTCGGTAAtTttAtttTGtAAAALtTETGT
GGGAtTtATtTTtAGGGtAGAGtTAAtAGTTTTtTTTtTGGAAAAAAAAAAAAATtttTtAttTGtAGG
GAAtTAGGtTGAGAATCGTGtAtATGtAGTAGTTTt tAAAT tCGTGtAGTGTGAGAT tATAAAGtALCG
GATTTATATGCGGtAGTGTGTtTATtCGAATTTTtAtTGATGTGACGtTTTtAGT t TTTGAtAtAAAGA
tAtAGAGtAGT tATTTTTGGtAGCGTTTtATAGtCGAAGA L t tAGGAT tAGAAAGGtAAAATAALTTGT
TtAAGGTTATAGAAtTATTAAtAAAGAAtTTtTGTGTTtttTGAt tAGATTTTtT

Subregion of CRHBP (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 132

ATGtTGGGt tACGtTGAAAATTTGTGGtTGAGAGtTGGAt t t TCGTtATCGt tACGTAtTtTGTtAATG
AGAtAGGGTAAt t tATGGTTAtTGAGtTtCGAT tAGTTAAGGGGtAGAGAGttTtCGtTttttALtTGtT
tTATAAAAGAGAt t tAGtAAAGGGAtttTAttAGtTTtTAGt Tt TtAGTt TGCGCGAGGGTGTAGGAAG
GAAAGtttAGGAttTtCGGAGtAGAGtAtAGtAGtTGtAGAGGtAAGGttAGtATGTCGtttAALTTtA
AALTTLAGTGTtALTTtATTtTtATtTTt tTGACGG LTt TAAGAGGGGAAAGLCGGTAL tTAGAGGTGA
GttAttttTGGALTGAt ttATtTtAttTTt tTTGCGTGTTAGL t tTAGGCGGtAGGLAGGLTGLLTLTG
tTCGtAGttTTTTGGGGTTCGLTGTTTtTTt tt Tt Tt TGt TGGATGLTGTLtTTGt ttt TGGTTTLEttT
ATttTGTTtTtttTttTTGttTtTGAGtATt t tAGAtTGttTGttTGttTTttTtTGGtCGt TGGGGAT
AtttTGGttTGATGGAGAGGGTtTAAGAttTTttCGTtTTtTtCGGAtACGGGAAAAtATTAttttTtT
tTtTTTATTCGtTATGt TGAGTGGtAGGGAGGGTGtttCGtTttTGGTttttTTTTTTATttttAGttt
TTGAALTTTTtCGGALTGAttTATGTTTtTTGt tAGt TGAGGGAAGCGGCGGAtTACGATLLTTTLLTG
tTtTTtAGCGt tAAt t TGAAGCGGGAGtTGGtTGGGGAGtAGLCGTALCGLCGCGL Tt TGCGTGAGTCG
AGGtTGt tCGGtTCGCGGGLEGT tCGGGACGCGGGGAAGGTGGGAL Tt TGTGCGGGGGGTAGAGGGLTCG
CGGAtATtTCGGGGAAGGGGETGGtCGGAALCGt tAGGGGCGCGGT Lttt TTAGtTAAGGATCGGT tCG
CGGAGGCGCGt tAGGAGCGGGAGAGGGTGGCGCGt tCGGGGCGtAGGAAt ttAGCGtAGt tTAGGLTGG
AAGTCGGGGCGtTGGGtAtTAtAGAGE tCGGGAATGGGGCGCGCGGAGAGCGGLCGE tCGAGGACGGCG
tTGCGGCGGtTGtAGt tCGGGALTTATTGt t t tATGLttTtt Tttt ttAGGGTG L tTGGALATGLTGAG
ttTttAGGGt tAGTTtAttTTtAtCGtCGAtCGGtCGtAGtTGtAtTGCGtAGttTTtTTtATtAGCGA
GttCGAGGAGTTtATTAttATttAtTACGAt tAGGTtTttATCGAtTGTtAGGGCGGCGAtTTttTGAA
GGTGAGGCGt ttACGGttAGttAAttTAGtCGGAGGGCGGtACGGGAGGGTTGGAAAGGG L TGGGGCGE
TGtAtttAGCGTGGGGt TGt TGAGCGTAGGTAGt tAGTGGtAtTTtTTAGAtAtTTCGtTGGTGt tCGA
GTCGGAGAGGCGCGTTCGAGGAt t t t tAtACGGCGAGAATETCGtttTTAt tCGAAGAtLTCGAt ttAL
AtAtATttAGTGGGGLTGGGGLCGGTGL tTtTGGACGLTGL tATGGTTTAAATTt ttTTtTGGGCGLTT
TCGAGGtttTAGGAAtTTtTAAAGAtTTGAAtTCGtAGCGCGGAAtTtTGACGtAATt tAGGGtCGAGG
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AAAAATGATTAAAAt t tAAtAAGtTCGAGTGtTGGGGTt tAt tAAGCGGGtCGTtTTGGTTAGAAGGE t
CGttttAtACGTtTtAtATtTGAGttCGttTCGtTttTGtTGGTttACGtTCGGtAGAGtCGTTtCGAG
AGtAtAGAGGtTGTtTTtAGTGCGCGGGTGAttCGATTTTGGAGtAGTAGGGGAtTGGtTGtCGAGGGG
GtATtTAGATTGAGATAGGTGGGAGGGtAGGAtAAGAttttTAAGtTtAt TGt tTttTCGATTttAGTC
GTtAGAtTt tATAAGTATAALAGGGE

Subregion of NKX2-6 (bisulfite converted sequence, CtoT) SEQ ID NO: 133

GATTTTGTTtTttTAGtAtTTtTGGGtTTtATTTTTAtTTTAAtTCGAAATTGTTTtAAGGTAATGGTG
AATATATGTTtTAATGGt tTAtAtAtACGtAAt tATATGtAtATtTATTTAGTATATTTATTGGAGGTG
tTGTGtTGTAtAAAGAGATAAAATGtAtAAtAGTGAAAGGGAL tAGAATGTAGAGL tTAtTTt tAGGAG
AGtAGTCGTGGt tAGAAAAGAGTGt Tt t Tt TGGATTAACGGAGT t t t t TGGGGCGCGGL t TTATGGGGA
TGTTTAAGTtttAAAGGAAGAGGtTtAAAGtAGGTTAtTtTTCGTGAAtTTttCGGATttTtAAGTTtt
tAGtTtTTtAGtttttTTttCGtttTttCGTttTLTTtTtTTTtTTttttAAtAGtTGTtATTAATTGG
AGGATGGTAGGttCGtTAGATtAt tATtTttATTtAtCGtCGATGt ttCGGGGL TGt TGCGTALAGATG
tAAGAGttTtTCGGG L tTtTGGGGTTGAAGt t t tAAAAGT tACGCGttTTAGTALTGETt ttAtALLLL
AAALTGt tAGttAGEttTTGGTGTTtTTtAGTt t t TGTGTTGtTTGGTGGGTGALCGGTGGAGGGGTLTT
tTTTTGGGGGAAGAACGTt t tAGGCGGGGt t TTTAAtTGGGTGAtTGTGGTGtAGATCGtAGTTTtAGA
GATtttTtCGGAAAGAAGCGtCGTTGGGTAGtAGtTTttTTttAGCGtCGCGTttttTttTTGTtACGA
1t TGCGGGCGGAGGGGAAGGGAACGAGtAT tTGGt tt TGGTTGGtAGAGTtAAGtCGAGGAGttTtAtt
AGGtttTGAtAL ttTGtAGCGTGGLTGL tAGATGGE t tTGCGGGGTGGLATTLTGGL tAtCGTGTLCGA
AGttCGCGtTGGt tAGTGGTGTGTGTGGCGtAGGA L tCGAGGGCGCGL tCGCGTAGtAGGTGtCGTAGE
tTGCGtCGTAGGGTGtTtCGtTGTAGt t TtCGTAGtAAGAGTAGGGCGAtAt TGt TGtAtTGTAGGGGE
TGGGGAAGGtAGGTGCGtCGGGLtCGGGGtttAGGtAGGGtTTGt tATCGCGtAttAGGACGGGtALAG
tTAtTCGGCGCGGCGTTAGAGGGTGGt tAGt tAGTTt tAGCGAtTTGTttTGGCGtTGTtTtTTGtATT
TGTAGCGTCGGTT tTGGAAt tAGATtTTGAt t TGCGTGGACGTGAGtTGtAGCGCGLTGGL tAGGTGLT
CGCGtTCGGGCGtTGAtAGGTALCGt TGt TGt TTGAAGCGtCGL Tt tAGGG L tAGLAL tTGCGLtTGCG
AAAAGAGtACGCGCGGETTtCGTCGTTGtCGCGttTTGGGL TGt TtCGAGCGGL tAtttCGtACGLTGT
CGtCGtTGTTGttAACGtCGCGtTtTGGtAtttTGGTttCGtCGtCGAGGGGCGAGGtCGCGTTLAGG
CGGGtTtTAAAAGtAtAGGAAGGGAtAtATtAGCGtttAGttTAAGGtTtAttTGAGCGGTTttTALTT
AGTTTTtAAGAtTTTttTtTtttTGGtAGttTTtAtTtTGCGtAGGtTttTttTtttTttTAtTGtttt
CGAAtttTGTt t tAGGACGAAt L tTGTt t tAGGALTGTLTt tATGTTTTTTtttTttAAGLTtTGTtAL
tTTTATATGTTAtTGtTGGAAtATAAATTGTGAtAAt tTATGGTt t t TCGTGTGTGCGTttTTTTtLTA
AAGGTAGAtTtTAGATAAAGAGTTAAGGtAGt Tt tATTTGtTTt TTAGAATGTGTGTGtATGGGtCGGG
CGtAGTGGtTtATGttTGTAATtttAGtAtTTTGGGAGGtCGAGACGGGCGGATtACGAGGTtAGGAGA
TCGAGAttATttTGGtTAAtACGATGAAAtttCGTtTtTAtTAAAAATAtAAAAAATTAGtCGGGCGAG
GTGGtATGTGttTGTAGT t t tAGt TAtTCGGGAGG t TGAGGtAGGAGAATGGCGTGAA L tCGGGAGGCG
GAGtTTGtAGTGAGtCGAGATCGTGt tAtTGtALTt tAGt tTGGGTGAtAGAGCGAGALTtCGTLTLAA
AAAALAAAtAAAtAAAAAALAAAtAAATAAAAAAAAAALTGTGTGTGtATGGTAAA Lt TTCGLTGTGAG
GAAtAAGTGTGAGTGGAGGTGTtTATtAGATTGAGGAGAtTTTGGAt ttTttTTGGAAGTAGAGAAAGA
AGGAGAAGAAAGAGGAAGAGGAAGAGGAGGAGGAAGAGGAGGAGGAGAAGAAGAAGAAGGAAAGGAAGG
AAAAATAGAGAGAAGt tCGGGTGT tAAGAAGGCGtAAALTCGGTGAtAGGt Tt TtAGGAGGt Tt tTGTt
TGttTtATTTTttTTCGtAGt t t tAAGCGtALTGtAGGGAAtTTGGtTGTAAGT t tAGGAGCGGGAGE L
TTGAGTGTtTttTAttTTtAt t tAALTTTTGTGtAtAtTtTTGTtTTTTTGACGtAGCGtTt tAttAAL
AttAGGGATGtATt ttAGtTTTtTTGGATGTGATGtTTTGTAATt tAAATTAAtAATATATGATGAAAA
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tAAAATATTTATTGGt Tt t TGAtTTTTGGt TtAGAAALTGAGGTTt Tt TTTGAGAGATAtATAAAGTTG
AGGTttAtATTTGGtTTtTTAAAAAGTAGttTtTtttTttTTTGGGGTtTTTtTGGtAAGtAGGTGGTG
TGGGtTTtAtttTGAAGTtTTttTTTtAtttAGGGCGAttttTAtAGtTGAGAtTGTGtttAttAAGAT
GtAGCGTTTTttTtttTTtTtAtTTtTtTttTGTtTGGGtTTAAAtttCGTTTTAtt ttAAGGGTGGAT
AGAAGGGAAATGtTGAGTTTTtATGGGATtTtACGt tAGGAGAAAAT tAGGAGtATGGAAGGGGTGLAA
GTTtATGGtAAGACGGGAtAGGAtTtTAAATGAGt tAGTGCGATTGGAAt tAGAL Tt tTAATAt ttAAG
GtAtTGGtAtAATtTttTGGAGGGGGATGGAGtTGTTTGGTATGTAAAGTTTGAGGAtAGAAtAALTTt
tTTtAGAGACGTtTGTGtTtAGATAAAtTGAGGttATtTttAtTTGtAAAGAGGAAAAATTtTGAGGAG
GGTTTGTTTTtTTAGCGtATCGAAAGGTAAtAAtTGAttTTtAGttAGGtTGtAGAGtAAGGAGGAttt
tATTTtAAAGT tAtAGATtATGtAGGL t tTGGGGLTGtAtAGtALCGLAGGGTGGG L tAGtAL L tTGCG
tttTTtTGTTtAtAAT t t TGGAGTTtTTGAGGGtAAGGTGGTTAGt TGCGATGGAGGAAGGLATGAAGE
ttAtCGAAGGTGTtTTt ttTGTtCGGATCGtTAtCGCGGttTTGGGtTtAGT Tt tTGGAGLCGGttTCG
GGTtCGGttTCGGGTtttTttTCGGCGGCGTttAtTGtTGtCGtAGAAGAGACGt Tt ttAGGATTTGGT
TTttAGTGGGAGAAGGAAGGCGtCGtAAATAt tATCGGtTGCGAGGCGAtTGTGGTGGTCGAAGGAACG
TGATttTTTGTtAGLT tAGCGGAGtCGAAGTGATCGtCGAGTTGGtTGAGtAGCGtCGAGGGAGTTTAG
AATtCGtTGtAGAAAA L tTAt tAGLTTLtTTCGCGGAtAtAGtAGGTAATGTTtTTAGGtTTtTGGAGTT
AGTGAGTAGtCGGt tTGtAGGtCGGTAAATAAtTtCGATtTAGt t t t TTGGTTTATTTtTTTCGTTCGC
GttTTGAATGGAGGCGttATGGtAtAGTtTGGtAGAGGAGGttTGtttTGGCGGGCGtTAtTtAGGGEt
ttTGCGTTGAGAATGtCGAGTGAGGTGt TGAGGTTTGGAGAGAAAAAGGTGGCGTTTTtATt ttTTGGA
ATATCGGGttTtTttAGtTGAAGttTtCGGATCGAtAtAAtAtAAtTttCGGATCGACGtAAtAtAALT
tttCGttAGt Lttt TT Lt tTTt tAGCGGGLTGGAtALAGGTGCGTGGG L tTCGLAGE tCGGCGCGLACGG
TTGCGttTTTGGATAt t TGCGAtAGGAtTCGGt tAGAALCGTGT Lt tAGGGtAGAGAAAAL L tTGGLAA
ttTTTAACGTTtTt t t TGACGCGGAGAATt t TGCGttAACGGGGttTTttAtTTCGGGAGALTtAATCG
ttAttCGGTttttAALTTTCGTtTTt tAGAAGAAAAAT t tATGAGGAGGAATGGGGGGGTttttCGALE
AGAttAGtAAGAAAGGGtttAGTTAGGAGTGAt tTtAGCGt tACGAGGGTTttAtTGtTTTGATGGttA
tACGLTTTTGtAAACGGTTTGGGGGTGGAGAGA At tAGGTGATGGTAGGGAAGGGCGGTGGTGALTGG
tACGGtTAAGAtAtTGCGGAGGGTTTCGt TGTGGAGATGAGAAGGTGGAGGT Tt TGGGtAtTGTGGLTG
CGAGTGTGAGCGATGCGTTTGTGGGAAT t AGAGGAGCGGATTTGGGAAAAGTGAATt t TTGAGATTtAG
GGttTTAtTTTCGTTAGGGGTGTGTGAAGtAtAtTGGGTGTtAGGAGAGGATGGGAATGGGATTCGAGA
GGttTTTTTTTGGAtTttTCGAGAGAAAATGGAGAGAGT tTCGAAtttAGGAGATAGGAGGCGTATTTT
Tttt tATGLAt Lt tATGGATtACGt Lt tCGL Lt L tALATTtttt tCGTAGGAGGLAAGALtTGAGCGLTTA
tTtACGTGGtTttt t tATtCGTTtCGCGT L tATt Tt tAAGAL TGt tTtAtAGGGAL ttt tAGGAGGLT
CGAAttATttAGtTTTtTGTtAtCGtCGtCGt tAttAGCGTTGTGAALtTtTGAtttTCGCGGLTLTGC
GTttATTtTtAGGTAtTGAAAGTTTTtCGGGtTtTTtCGtAttCGCGGATGTGGCGAAGtCGCGGGGLA
GtTtCGtTCGCGtTttAGTCGtAGGATGT tt TTGAtCGAGAAGGGGGTGGAGGTGACGGGGLTtAGLAG
tATt tCGAAGGCGGATGGGGCGGGGLCGAGGAGGT tCGGGTGAGGAGCGG LAttt TGAALTT L tCGTLT
TGTCGtTGtAGGt t tCGtAGAtAGA Lt tAAGLTtTGGGALAGACGt t tAGCGTt t tAGAtAGCGELLTTt
tTtTGGGt tATGtTGGTAGGt tCGGGT t tAGGGtCGGGTGACGAGAtCGTAGt Lttt tATTGGTTLTCG
tAGAAAttACGTGtTAGtTtTGtAttTTttTtttttAGCGtTTTtTTttCGCGttCGTCGAATttTtTt
tAGTttttAGTCGt tTTttTGGGAGGTTTGGTTCGTATTGACGGTTtTtAAAGtAAAGAAAACGTGGAG
AGAtAGTGtTGCGCGCGGtTTGGATtTtCGTtAATACGGTAt TAGCGGGAGtTTtCGAGGTtAAttTAG
GGTttACGGGGAt t t Tt tTAGTGGALATGCGGGGATTGGAGGTGGAGT ttTTGtTGTGtAAL tCGATLC
GGTttATttAGttTGGTLTTAGtTtAALTtTGtATTtTTATGGCGGAGGAAAGt TAAGATAGAGALAGL
TGGGAt tCGCGGAATTTGAGGCGCGCGtTGGGATt TTACGTGCGtAGAGGtCGGALCGtAGAGTAGAAG
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TGAGTtTTGAt t tAttAGGGt tTATATTGAGATGGAAAttTtTtTtTTTGAAtAGAAT t tAGGTtTGCG
GAGTttCGAttCGttAtTTttTAGGAGtAGtTTtTtAGttttAGGAtCGAGGAATGGGTGTGGGGGLTA
tATGTGGGGAGtttTCGAttTtTTAAAGGGtTtCGCGAATGGTGGGGGAGAt TGGAAGGtAATtTtTGC
GGt tCGCGtAAAGTGGT tAGAGGCGGGAGTGGGGGTGGGGGGGGETGGGL TTtCGTCGt tt TTGGCGTt
tttACGTTETTTTTtTTEtTE Tt TTTATt t Tt t TTAAAGCGGATTG L t TGGAGCGTGL tAGLTTGTGT
GCGCGTATAAATGCGGCGt tCGtCGAAGGG L TGGGAAGATTTGAt TCGtATTAGATt Tt tAGAAAAGGL
ttTTGGTTACGGCGGGtAtCGAGTAAATGGCGtAGTGTGGtAtAAAGGTTAt tAAtACGGAGATAGCGE
tAAtAGATttAGttttTGtTGTTAtTAt Tt t TGGATtAGGGAAACGTGATTTGGTGTtAGtTGTTttAG
tAtTGAATCGAAGAGGGTTTAAAAATTGTGTTTTAATtAtAATGGGATt TtATTAGAGT Tt TTTTGGGG
ATTTtAGATtAAATGTTTETTTTTGTTTTTLTTTLLTTLtTTTL Lt T Lt TL Lt T Lt TLeTTTTTLTT
TETTTETTTTETTTETT Tt T TTTtTTtt TTTTTTTTTTTTTTTTTGGTTAtAGGGTt Tt Tt Tt TGTLT
tt tAGGtTGGAATGtAGTGGtCGGATtATGGtTCGtTGtAGt tTCGAt tCGGALTtAGTGATttTtttA
ttTtAGttTttTGAGTAGtTGGGAttAtAGATGtAGt tAtTAAGt tTGGtTATTTATTTATTTATTTAT
TGtTTGTAGAGtCGGGGTTTCGttATGTTGtTTAGGtTGGTtTTGAAt Tt tTGGGtTtAAGTAATGTGt
ttATtTCGGt LTt t tAAAGTGtTGGGATTAtAGGTGTGAGt tAtCGCGtAGGLTTtAAATGETTtTTAA
AttTAtTTACGTGAATT tAATGTTAtAAtAGtTGTTTGAATATGATTAT t Tt t TGAAATTtAGATAAAL
ttAAtTtATt Tttt tAGGtTAATGGGTGtAAAATTGtAtAtAAATATTTATGtAAAATTTtAGtAtATT
TGATtATTtAGtTAtAAAGTAATGATTTt tTATAtATGGTAAtATTTAATtTTtAtATtAAAGtTATAL
ttAAATATTTt tAGt TGt TGt Tt TTETTETTtTTtt Tt Tt Tt TTtTTtTTtTTtTTtTTtTTtTTt
TTtTTETTtTTETTtTTETTtTTETTL TTL T T TTtTTETTETTETTt ettt TetTEeTetTteTEtTLt
TTETEtTTtTttTTETTETTtTTTTGT T tAGCGAGGAGT t tAGAT tAGAGAGGTGG L t tAGATAGTTtA
ttAAATGGtAAGAt tAGAtTAGt tTtTAAAt tAAGAtAATTTAt ttTGTLTTTLTTTtTTTTTGAAATA
TAtATttTTTGt Tt TTAGAGATtTtAAAATtTTtTGATGAt t tATAtATTTATTTGAATTTTTGTTTtt
TGATAAAAGTtATtATGCGtAttTTGGAAAAAGTGAAGAAAAGTTAAAAGAAAATATt tAtttAGAGAt
AAtATTTTAGTGGAttTTtTTGTtTTTATTTt TGTATATATGAGt TtATAGGGTATATATGTTTGTATA
TGTTTAAATTTAtATtATAAGtATGE L tAGTTtATtTTTAGAATTTTTTAAAtAAATATAATTTAAAAT
AGGAATtTAATATTTtATGTTATTGATAGAtCGTAGTAGAtTGTGTTTGTATTTTTAGATAATATLTTT
TTTTATtAtTGTAAATAAGAtTTTATTTTGTGttTTtAATTTTtATttTTGTtAATATTTTtTGTTATT
TTtTtAGGATAtATATGTAGAAGAAAtATtAATtAGT tAAATATTTTAATGtTtATAAGAtATGttATT
ttAGGGtTTttTAGAAAAAtAGTATTATCGTATTTTGT Tt tCGGAGGTGtAGGCGAGTGttTGGTtTAC
GGGTGTTTAtAATtATtAtCGGGtALttAtAAGAGAL L tTGAALTTAGAATATTT t CGCGGTAGGAGTT
tCGttTCGTttTTt tAGGGGATAtTGACGAtTCGtTGGGTTLTCGL tTTt tAAGTGtTGGAGGGGGGAA
GTAGGGttAt tCGGGGTAGAAAt tTAACGt tAGAAALtTTttAGCGt tTTATtAGTTGGTGGAATTTTC
GTGGtAGAtAGTCGCGtTtTAttTAAGTCGTAGAAGAAAAGAtAttTTGTGGGGGAtTTGGCGTCGGAA
GttTTGAGTTtAAATCGTAGtttTAGGTttttAGttTTGtttTTttTGGtTTGtTGCGAGGATGAAATG
AGATTTTTGTACGTGAAAATGETTTtTAAt tt t Tt TCGAGGGGTGGAAACGT LTt tATTCGAt tAGAGT
tCGGGTtTGCGGAGtAATTTAL tCGLCGLTTTt tAAGAGLAGG LTttt tAGCGTAGCGAGT ttTTGTTA
TGGAAAGGGTCGTTTCGGtTtAGGATGCGCGt Tt tCGGCGTAGA L t TGGGGATAGGGGT Lt tTGTCGCG
tTCGttttAttttTGtAGGGAGtAAGGtCGTttTTtTGtAGtAtCGCGttACGCGGCGGGAATTTGLAG
TGTttTGtTTTtTGGTTTtAGtTTtTTCGtTCGtTTGGGTtTtTtTCGGTtAttTtTCGGAGGGGLLTG
GAGTtttTttTtttTttTttTAtTTtAGCGttAGAAGtATTGAAAGTCGttCGttCGtCGAGAGTGGAA
tCGGTAttTCGAATtTCGtTLATT tCGGGT tAATTGGAGGCGtATTAGCGGt TGt tTTGtAGTGtAALA
GAGGtTCGAGTGAtAGGt tAttTGt tTAAGCGtTGGCGt t tAGGAAAGtCGGGGAGGAAAt TAGGAAGG
GAGGCGAtAGtAGAAAAGt tAGAGAGT t tAGAGAtTttTAGGtAGGt tTtCGTGtAGt tttAAtAGCGT
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GGTGtCGGGAGGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTtttTTAtTtAGG
AATGGAGAtATCGTGAT tAttTtTGTTtTTAGGTGAGATGGAGACGGtCGTGtTAGGGGTGTGATTGAT
tCGtTTTGtTTtAtTtAGGTtCGtAGAGTGTTTTAAGCGt tTAtCGTGGGttAGt Tt TGt ttAAGETLT
GGGAATAtTGAGAAAATGAGAGGTt TtAGttTTtTTATtCGAAtTTGtATTtTTGtATAGAAGATAGAL
TTTTAAATAATTtt tATAtATTGTGTTAt tTTGtAtAATtAGACGGAATTTGTAtAtTATATTTATTGA
TTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTTTCGtTtTTTTGt t tAGGtTGGAGTGtAGTGGtATGATLTCGGLTA
tTGtAAttTtCGttTTTTCGGTTTtAAGtAATTtTtt TGt tTtAGt tTt tCGAGTAGtTGGGATTALAG
GTGttCGttAttAtAttCGGtTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGAtCGGGTTTtAttATGTTGGt tAGG
TTAGTtTCGAAtTttTGAttTCGTGATtTAttCGttTCGGttTtttAAAGTGtTGGGATTAtAGGCGTG
AAttALCGCGLLCGGL L tTGAALLTtTAtTTtTtCGTGGTTAAtAAAAGT tATTATTT L tTGTTTLTTT
tAtTtTt t TGAAACGAAGGGATTt t tTt tAGtAAGTAt tATALTtAAtAGGLAATTt tTGGTAALLTCG
CGGtTTAGTGGGt ttTGTGGGtCGAGGTGAAATtAGT tt Tt TTTAAt t tAAGTGtAGGATt t tCGTTAG
AtTAGAtTAGAtTTGGGtTtTGGGTtTGTTGTtAtAGtTGTGTttttAAGGtACGTAGTAGGTtTTTAA
tAAATATTTATTGAGGAtAGGTATtTGTtt TGt TTGATTGGGGATAGTTt t TAGGATAt Tt TGGGGALT
GTtttAAAGGGTGTtTGGGGAt tATtAATGGTGGtAATTTETGETTTGt tACGGT t ttTTTTGtTGGGA

Subregion of SL.C24A2 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO:
134

TTTTTtTTTAAAAAGAtTATTtTTTTttATATtAACGATTTtATTTTGGAGGtAGTCGtTGAGATAATt
TtAGGTGTAAAATAAGtTAATTAAAtAtACGt tAtTTAAATAtTGAGATTAGtTGGAGtTtAGGTTTTt
AGAGtAAAGtAAGAGLAtAAATtAAtttCGLTGAGTTGLTGtTAL Tt tTGAGATAAL tCGAL Lt tATLA
CGGAGATTt t tAGGTGGtTGCGAACGT t AACGt TTAGtAGGAACGATTAAGCGATTtAtAGtAtTtAGG
GGATTGTGTAAATGt tCGGttCGGGCGAt tAGtAGGGATAGATTtAAtTtttCGGGCGtAAAGTtATET
ttAGttCCATttTCGtTtttttTGAAAAtttAtCGtTCGTtTtttCGGGAGt TGt tTtCGTAGGAGAAT
GTTCGtttttAGtCGCGtt ttAAtTTTGEttTTGCGTGGTtt tAAALTTTt L tTGGTGGATTAATAGGAA
AATAAATtTAAAGGAtAGACGL t t tAttTGTGAGtTTGGAGtTGGGTTGtATTTGGTGAGGCGLTTGGE
tCGtATtttt tTGAGTCGTTTGTAGGTGGtTGGGGAATGGAAGCGL tttTtTGCGCGT LTttt tCGACG
GtAGGtttTGttttACGttttttATtttAAGttAAAAGtAAGGGTAGGAGAGGCGGGGGLTttAAAT L
ACGtttCGGAGtAtAGAGAGTTGGtTAAt Tt tTAGCGGGGt tTGGGGCGtttAtATt tACGGtAGAGtt
AttTGTGAGttTGtAGAGtAGtAACGGGATGCGCGtAAtCGGGATGCGGGGACGALCGt tAtAGCGGLT
AtAGCGGtAGGCGGGGCGLAGLCGL tCGtALTTAL tAGGATAAGATGGGAGGACGCGLAtACGGCGGGG
1ttt tCGAGCGCGGL tCGLCGL Tt tAGT tCGtCGGL ttTtCGttTALtCGt Tt TGAGGL tCGGGLTLTGG
tTCGtAtTGGtTGtCGtTtTCGt tAGtCGGGtTGGGTTCGGGAGGAGAL TGAGtCGtTGTGAGE tCGGL
GtTtCGAGTtTGGCGtTGttCGGttttCGtCGGttttTtttTtTGGGtTGTGCGtTGTGCGtTGGGAGC
GGGGtCGtAGCGCGtTtAGtTttCCAGTttTTTGtTttACGt tTttTGGGCGtAGAGGCGACGLTGGLA
GtCGTtTtTTAGGAGATTTtTtCGtAGTGTGGACGGGGGT tAGGATTTGtAGGCGAGtAAGGGLAGAGA
GGAGAAATCGTAtAGGTCGGTGACGCGt tTAATTtAtAAAGt t TGAAAGTGETGT tAAtTTTGGGGT LA
TtTTATGtTGGGtAtCGttTt Tt tAATTATtTGtAAAAAGTGATAGtAGTCGCGtTTTTtTTTAGGAGG
CGATGTGATGTGTAATGGTGGAAAAGACGTTtAATGAAAAGGtACGGAGGttTGtAGGAtAGGLTGTTG
GG

Subregion of INTERGENIC REGION 1 (bisulfite converted sequence, C to T)
SEQ ID NO: 135
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tCGAATAAAAAATATAAALTTTGAtAGGtAAALTAAGATGLTTTtATGtATTTTATGt TAAAALCGTAL
tAAtTtTtCGTAAAALTtTTTAtt TGCGTTCGt tttATtttt TGGTTCGtATTGTTtTtAGTAATGAAG
AttTttTTGttTATtAtTAAtAttAATTAGtTTAtAt tAAAtTTtAGGACGt tAAGGAAAAGGAAAAAT
tAtTtTTt tAGtAGCGGTtATTTAAGAAAAAAAAAAATTGATAATAATGTGGAAt Tttt Tt tAAAATTA
GttTAtAtCGTGATATAAATTGGTTTTtTTTGTGAT tTAAAATTGALTCGtAGTTGAtTAGTTAGAAAA
TAGTTGtTGAAAAGtCGGGGt tTTGGAGLTTTCGGAT tt TGt tCGttTTTtATtATGTAAAtAAACGLA
TtAGATTTAAAGtTTTtttATAATTGTTATGtTAAttTTGGAGCGtAAttTtTttATTTGtATTTGAAG
GAGtTAAATATTAGGtAGGAAAGAAAGTGtTtTTTTTGAAAGt t TGAGAAAATGT tttCGtTCGGGGT
GtTtCGttATtTGGGtCGCGGGTTGGGCGCGCGGtTttCGtttttAGtTttTTGGtAGAGGCGtCGGAG
GAAGGGGCGtCGCGAAGGGLCGT tATt TTGTTGGAAAAGAATGtAGAAATGt t t t t tTAAGGLTGAATG
AGtAttAtTTt tAtAtTtAGGGCGGGGGAGG tCGGGGGACGTGGGAGCGGCGCGt tAGGAGCGAGGCGT
tttTGGTGAtAGCGCGTttCGAGGGtTt Tttt TTTTtttAGAGCGtATAt tAAAGGtAGAtTtLTTTGE
AGGtTttACGAGttttATTCGCGGTGGAAAGGGGCGTTttAGAtTGtAGGGTGAGGGGtTtCGGTGTGT
GTGTGGTGTGTGTGGTGTGTGTGTGTACGCGCGCGtACGttt TTAAGGAAAAATttATtTTTTATAAGT
GtTGTGGtttAtTTTTAAtTGGATtTCGTGGAGTAtTtAGATAtAGtCGGTATAGTGAAGGtTAATAGL
ATtAGtAtALTTTCGCGtATTAATtTTGGAGTAATTAAAAATAAAAAtAGTGAGt TATGGGGTTTTGTT
AAAtAAGGGAGAAAAAAGGTTt tAAtt Tt t tATtAGt t TATTt TGGGGGAATt tAGAGAGt t tATGtAT
tttTtTAttTTTttATGtAAttTGtAtAtAAAGtATGT t TATCGGGAGT tACGGGGAAAATtATTt TG

Subregion of INTERGENIC REGION 2 (bisulfite converted sequence, C to T)
SEOQ ID NO: 136

GAGAGtAGtAtTtATTTtTTtTTATtATTTt TGAAtTGCGAGAtAAAGAAtTTTAATTTTGGGGtTAGA
ATTTAATTTGTTTTTGAGAATAtCGAATATTAt tAAGtAACGt tAGtACGGATATAATAGTAGTGTGAG
GTTTGtAtAtACGtAGtTGAAATGGTAAATTTAAAATAGGAGAtAtTGTGTGtACGTATAGTGTGTGtA
TATtAGTATtAAGATATTETTTGL Tt tTGGAGTTTTtTtTGtTTTGt tAAAtTTtACGt t ttTTTTGGAA
AGGGGGAGCGAATTTTt tAAGTTGTGAGGATALTTTTt t Tt tATt tAGt tAtAtttTLTTtCGGG L LAG
TtTTTGGTGAAAt t TGGGCGATGTGGAGT tAt TGGGGGATGTGAGTGAGGGCGTTTTTGtTtATtTTAA
tttAGGTt Tt TGGGAGAGt t TTTAGGATCGtTtTGGGAt TTAGAGGAGGTTtCGTt tTGGGtCGGGAGE
TGAGGtTtTtCGGAtAAACGtTAAGtAGtTtTtAtTTATCGGTGTttAATAGGtt TTATATAAAGTGtt
AAAGTGttttAGtAAGGtTTTAttAGtAttTGGGtCGTAGTTGTtTttTGGt Tt tTGGGGTtCGCGGAG
tTtTAGATGTAttTGtAGtTttTttCGAGTttTGtAAGttAtttTTGTtttTtTTtTttCGtTtAtttt
tCGGLttttttATLTLTTTTGLTATT tCGGGGAAGGL tACGLAGGGTGtAAL tCGGACGCGL Lt tCGGG
GGAAGttCGCGACGtAGtAGttAtAtttttAGttTGtAtTGGCGtttAttttATGAtTTCGttTTCGCG
GTCGCGGGtAGGGAGCGCGCGTTTt tATCGGTTGATTAGAAGCGGGAGTCGGAGGAGt tttCGttCGtC
GGCGGttAGCGtAtAGttCGGttAGGGGCGttt Tttt TGtCGtCGtCGGt Lt TTTGATCGttCGCGGEt
CGOGGttCGLAGATtAtAGL tAGCGETGTGLTGGGtAGGTGGCGGtAGCGGGGCGCGGCGCGLTLAGGC
GtACGGGTtt tCGGGLCGCGGCGCGLTL L tCGLtACGLCGtAtATLAAGGL tCGGLCGGLCGGCGGGEG
ttTTtATTAGtAGt t TGAAATTATAATATTATGTTAAAGAAtAAAGLTGt Tt t tCGGAAAAATATGTGE
TGtATATtTGAtAAAGATAAATTGGATTATTtA

Subregion of INTERGENIC REGION 3 (bisulfite converted sequence, C to T)
SEOQ ID NO: 137
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tTAGTTtTAAAGTGtAGTGTGGtATTAGCGAATGTGGTGGAtTtCGGtAGGL tTGGGGtAGGGGAATLT
tCGGTAAtATt ttTtAGTAtCGAAGGtAGGATTTt tCGGttAtTTtCGTCGGTTGGAATTt Tt TTAAGE
ATTGtttTGAGTtTATTTTtAAATGAAAGGGGGAAAAAtttAAAttAGATTAGAATtTGAAAtAGLTGA
AAtAGtTATCGATTTttAGtTTGtTTTtAAGTtTGGtAGAGAtTGTGAAAGT t tTAAtTTtTtCGCGAT
GTtAGt tACGGt tCGCGGCGGTtACGGAGL tALTTtAGtAL tTCGCGATGGALAGTGAL Lt tCGGCGTG
GCGCGAGTTt ttTGCGGT t t t tACGCGGG L t TGGGCGGCGGET Lt Tt tACGGLTtCGTt tAGAtALLC
GGAGGtAttTGttAAAGtTGCGGAGGTGGACGAtCGGGCGTt tAAGtACGAALTTTtTCGtCGAGGLAC
GGtTGtCGGGtTtCGTttTGAGGGTTTGGGGCGGCGAGGALCGtCGGGGAGGAGGGCGCGCGAGtCGGA
GGt tAGAGtCGGGtCGGGtAGGGCGCGt t tAGGAGtAGGGGAGACGGCGA L tCGGGTCGAGGCGGGACG
GGGATACGTTAt tTGt tCGTGGAGCGCGGGGAAGGGGTGCGCGGCGGCGECGECGGCGGAGT tTGGCGE
AGAGGGtAGCGGtAGtAGCGGGAGtALCGGLTCGLTCGGGGtCGGT tAGtCGGGGAGA tCGGGGAGLAG
CGGGGtCGCGGGCGGEGGLEGTCGAGGCGAGtAGtAtCGGGGGAAL tACGAL Lt tCGCGtTGAGtCGGAG
tAGttCGGtCGAGt tCGGtAttATttAGAt ttAGGGCGGCGGCGGCGGCGGtTtTGCGTttATCGGELA
GAGGAGAGGtTGtCGtCGtCGGGGL TGt TGt TGt TGtAGtTGtCGtCGtCGtCGt TGGAAttTGGCGtt
CGttTGtATttTAtATtt tCGCGLTGACGGCGGCGGCGGGEGCGGCGEGCET tCGAGATGLTGGGLCGG
CGGCGGCGCGGLTtCGGAGCGAALTLALTTGGtTtCGCGGCGCGGLCGLTCGLTLOGttttTGLttCGL
GCGGGAAGtTttTttTttTttCGttCGCGtCGLCGtCGttttCGGALtCGGLtLtCGtttCGGTLttCG
ttCGttCGCGttttTtttCGtCGGAtttCGtttCGtttTCGCGtTtttCGGtttTGGtCGGGGTLTttT
tttCGtTGCGt tttTGGAt tCGGGCGGtCGCGGAGGACGTGGGTGGGAGAGGGtCGAGGGCGCGttCGG
tTGGGtTttCGtCCGATGtCGGtttttTGGTGGttTtTGGtttTtTGGGAtttAGCGtAtCGCGAGGGAG
GtTtCGGGLTtCGtALTtAAGGGtAAGCGGAAGLCGAGGTGGCGGCGtCGGAGL tAGGLATGT L tCGLT
Gt t tAGCGCGGGGLTGAGGGCGtAGACGGGGALCGCGCGAGLCGtTLTtTAL tTGGt t Tt t TCGGAGTt
tAGGGCGCGGAGGGTALTGGGtTGCGGAT tCGGCGtAGGCGGT t tCGGACGt TGt TAGGCGCGGGCGGA
TTTtTGTTGtAtAAATGGGttAAAtAGGTTCGTAAGGttttCGCGGGT Lttt TGGttCGGAAGTTGAG
CGCGGGTGttTGGTtTGAAGTTtCGCGt tttAtAGTGGttCGCGGGLtTCGGCGGL Tt TGttt TACGt
ttTttAAGGtAttAGGLAGGTGG Lt ttAGGGLLTTTGt t tACGAtAL Lttt TGGGTGGGGLAGGAT AL
tttTtTGTGAATTCGT t t TGGATGL tt t tAGGtAtAGTtTGTAtTttTtttTtttttAGtAtACGCGGL
tTtTGACGtTGtACGtCGAGtTTt tTGGGA Lt tAGGACGAAtCGGGtTttAAGGALttTCGtTtCGttC
GGAttAtACGtAGGtAGCGtCGGtCGAGtCGAGt tTGGGTtCGtAtTGGttACGCGtAGt tAtCGttAG
ACGGCGtTAGtttTttttCGtTGTAGAtttTGtTTCGGAGGtCGttAGttTttTttttATttCGGGTEt
AtAGtTTtAGTGtAGt t t t TGGCGACGCGCGtTGAtAGLTGGGtAGAGALTTtCGTGCGLTGTAAAL L
tTTAGGTCGtTAAAt t tAGGAAAt t tAAGtALAGLTAATGL tAGCGCGAGAt tAGTGTTGTTAGAGGLA
TTTGAAGGGTtTTTtTGGATGtAAAAGGtAGtATTATGATt tATGtATTTAAGAAtTTGtATGAAAAAL
ttTtttTGAttTGGGTGGGAGAGtAGGtAtt

Subregion of INTERGENIC REGION 4 (bisulfite converted sequence, C to T)
SEOQ ID NO: 138

TtTtttTTTtTGtATGTAA Lt tCGGGCGAGGGAAAGtAGAAtTTGGGGGGAGAtTGTAAAAL t tAGAGT
AAGGTGGAt tt TGGGtAGAGTGGGGGAGtTtAtAttTGtAAGtTGCGTGtAAtCGAAAGGTGGCGAt t
TGTAGtTTGTtAGATTtAGATATGGTGtAGGTGAGGGttTGGtAAAtATTTAGTTTAATTTtTGAGALC
GTTAGAGAtAAGGTTAAATTt tAGGTGAACGCGGTTttAGAGTGGtTGGGATTt ttAt Tt TtAGATGGG
AALttTTtAGATAAGAGTAAAALAGGAGGGALTTLTTCGLCG L tCGt L tTGCGGTGTGTG L tACGGAGG
tCGtTGGGTGGGGGCGT t tAAATGTGGAAGCGTTt t Tt tAGtATGCGTGGATAT t t TGAGGALT tACGG
AtAtCGATTtttTtTTtCGGGt ttAGACGTttTAATTttCGTtttttTTGAGGTGAGATttCGTTTTtt
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tttAGt tAAAGGGAtTtCGGAGtCGtATTtAt tTGAtTTGGt TGt tAGCGttCGttTTttTCGAGTTLT
tAGGGtAAGGGGtTGTGGTGtATTTTt TGGGGATGGTTTGTGGATGTGGAAGAGGGAAATttTTTtAGG
GATTTTAGTtATTTGGtAATTGGTGATTTTtATATGACGTGtTGGTTTTAGGGGt tAAtTtTGATAAG
TGGGACGtttTttttTTGATTtTAGAAtAGAAGGtATTTTGGGtTAAGGACGtTtAtAAttCGGTTTtt
TGTt tCGCGTGGTTLATGGGGLTTG Lt tTGGGt tTGGGAGGtCGGTGGCGGGAGE LTttt tTAtAGTGA
GGTGGGTGGGGGGCGt tAtACGGCGT tTtAGGGAGAGGGGAGAGGCGGLTTtTGT Tt CGGGAAGAGGGA
ACGGTGGAGGtCGtCGTTtTtTTGGGCGCGGE t Tt TGt TGGGGGACGGCGGGGATCGtAGGGLCGAGGG
GtCGGGCGCGCGCGGGGGAGGGAL ttAGGt tAGGGGtCGtTCGt tTCGGGGCGGGGT t Tt TGGAGAGCG
CGtAGAGGGGACGtTTCGTGAATGttTGtCGGtt TGAAGGATGTCGtTGATt Tt TGttt ttTTCGttAA
GGtCGGGT tAGGCGAGTAGGGGCGCGG L tTGAGL t t tTGCGGTGATT t t t tAGGTGTGGAATtAAAALA
GATtt tAGAGCGCGATtCGCGGGGLTTTTGGAAGGAGLCG L t tAGGGtTGGAGATT tCGACGtAAAGAL
tCGGAGGt tCGCGGAGtTGTGGGCGtAGt TGGAGATGGCGGAGG L t t tAGtAGGGAGTGGGGGLTCGGG
GTtCGtAGAGGtAGtTttATtttCGGCGtTGGGGGtCGtATGGTTttCGtAGGtTGTGGt tAATCGAGG
AtCGGGtTtCGtATTtTTtAGACGTTttTGAGtttttTtTTGttttAACGTtttttTttCGGGtAGttt
tAtAGTGGGCGATTTTt tCGtAtTtCGtACGAGT t tATt t t tATGGTGGAtTAGGGGLCGGGT tTAGGE
TtTGCGtTAt tCGG L tAGAGCGT t tAGCGGL Lt tAtTGGGCGGCGGLGE tACGCGGACGTGGGTGGGAA
tAGttttCGGAt tCGtCGGGAGA L t tTCGCGGGGAAGAGAAGtCGAGLAGLTTGGGGGCG Lt tCGGLAG
GGAGGGACGTGCGGtTGGGAAGAGtTGGtAGGTGGtAttCGAttCGtAGt t TGGTGAGtAAGGTGt tAA
tTGTtCGtttAATTTttTGTttTTGtAGTAAAAtTGTAAAGGGAGAtATTTAGtTCGGtAGGAAALTtA
GAGtTAAATTTTGtAATTTAATTTTGtAATTTAATTTTAATTAAAAAtAAAATTATtTTTTTTTAATAT
GTGTATATATATAGAGAtAGtAAGCGAALTGATTTGGGAAtTTTATATATATAtATATATACGTATATG
TATATAtATATGTGTGTGTGTGTAtATATATGTATGTATATACGTATAGt TGATTTGGGAAtAAATAGE
TGtTtAtTGTGTGGAATTTtTGAAtATTtAtAAAAGTTATTTAAAGAAAGTAAAGGtCGGGtACGGCGG
tTtAtAttTGTAATtttAGtAtTTTGGGAGGtCGAGGtTGGCGGAT tAt TTGAGGT tAGGAGTTttAGA
ttAGttTGGTtAACGTGGTGAAAtAttTTtTtTAt tAAAtAAAtAAAtAAAtAAATAAALAG

Subregion of INTERGENIC REGION 5 (bisulfite converted sequence, C to T)
SEO ID NO: 139

GtATCGGttTTGtAtTAAGGtTTtATttTTTtAtTtttTGAAtAGtTAGtAAAAtACGAAGAtAAGGAT
GGGAGGAAAGGttTtttTtCGGtTTTGACGttTTGtTtttTtACGAAtCGtTTTtAGATGTACGGATtt
ttTTtAGGtAAAAAGAAAAATAT LA TAAAAGAAA L LAGT LAttt ttATTTtAGTGTGtAGATAAAGAA
ttTGGAGTTAGAt ttTTTt t Tt tATCGGLTGGT LTt TAGt TGTGGTTGGG LAt Tt tCGAAAGATAGATG
GAGAGGGAGt tAAGt ttt tAGGGTTAGGGtAGTAGtTGGtCGGGCGGAGt Tt TGt tAGGAGCGGGTLTG
GGAGtTttAGGATGt t TGGGGCGTGAGCGGAGGGAGGGAGTAAAGtCGCGtTtAGT Tttt Tt TtTGtCG
tTGCGCGTGGTtCGCGtTCGGGLTCGtTTGtttttTtTtTAGt ttAAAGt tttATTCGtAGCGt tTGGG
tTGGTtttAtTtATtTGCGt tAGGTGGAGGGGAAGGGGAGGAGGT t TAAAGGTGTGGAGTAAGGGAGGG
AGAGGAGAAAGGAGGAAGGGAGAGAtTGGG LAt TTtAAGGGT tAGAGGAGGAt tAt tTGTGGTtAtAG
tATCGTtACGAtttttTGtCGCGt t tACGtACGCGTGGATGGGG tAGGLTtTGGGTGL tAL tTGGGAG
GAGtATttATTtATAATtCGGATtTGttttCGttTGTGLtTTTTtTttTCGTAAtTtttAttttttATt
ttCGAtttCGGGTtTtTGAGt TAGGTTTt TTAAGGGGAAAAtATt Tt TGGtAtCGTTTGTttTGGTGAA
ATtAGGTtttTGtTTTATttAGtTtAGt Tt TGAATAATAATTATTGGGAGGAtAGGAAGtAAtAAGGTA
AATtAAGAAAGTGAtAAGGAGGTGGGCGLAGCGGETtACGt tTGTAAT Lt tAGCGtTTTGGGAGGtCGA
GGCGGGAGGATCGLTTGAGt t tAGGAGTTCGAGAt tAGt tTGGt tAAtATGGCGAGALtCGTLTtTALT
AAAAATAtAAAAATTAGtCGGGCGTGGCGGtATGCGt t TGTAATt t tAGtTAtTTGGtAGGLTGGGGTG
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GGAGGAGCGtTTGAGt t CGGGAGGtAGAGGTTGTATGAAtCGAGATt t AAAAATAAAAAGAAGGAAAAG
AAAAGAAAAAAGAAAtAAAAAAGCGAGGAAGtAAGAAAAGtAAGtAAGtAAGAAAGAAAAGAAAAGAAA
GGAAGAAGTGGttAtTGTTTtTGTGtTGTCGtTGTGtTATTtTCGGtAtAttTGGGtttAAttTTTttA
TTttTTAttTGTGTTTTtTTttATTTGTTtACGT t TAGAAATGTATTtAAGTGAAtAAtAGTtTGGGAT
GTAGGTATATTATTTAATtTAtAtTGATGTTTAGtAtAGtTATTTGTAATAtTtAAAAAATTGTAAGET
AttTGTTTtAtAATAGTCGATTGATTGTAAAT tATGGTAATTTTTTTTTTTTGATACGtAGTtTTGtTt
TGTCGtttAGGtTGGAGTGtAGTGGCGCGAttAtCGttTtttTGGTTtAAGtAATTtTtTGttTtAGtt
TttCGAGTAGtTGGGATTAtAGGTGTtTGttAtCGCGttTGGtTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAtAGA
CGGGGTTTtAttATtTTGGttAGGtTGGTtTTGAAtTttTGAttTCGTAATGtAttCGttTCGGttTtt
TAAAGTGtTGGGATTAtAGGTGTGAGt tACGCGt tCGAL tAATtATTTTGGTCGALTTTAATGGGLACG
TTTtAAGTtATTTTAtCGGAGAATAtTAT tAAAATGAAATGtTtAtTAtAtAtTAAATGGGGGGAAAGL
TGTTTAtAGAAtAGTTTtTGGTGAAAAGAGAAAAtACGTAGAtATAATt TGGATGGCGGAGAt TGAAGA
GTGATTATtTtTAGGTGGtTGGATGtTGGGTATAGGTTGGtCGtAATGTTATTTTTGTAAGGt TAGGAG
AAAAACGTTATTTTAAATATACGGAATTTGtTttTtTttAAATttAtTtTtttTTTCGttTtttTAGAG
GTTGTtAGGTTtAAGAAGCGGt tCGGAGTTGtAGGAAGGGCGLCGGCGT tALTGGL t ttAAGAGLTCGG
AACGCGCGCGLCGtAGGAGTGtCGGtTGCGGGGTCGGGTTGAGAL TGGCGGGAL t tTCGGELTLTGLCG
GGGTGCGGAAGGTGGATGt TACGGGtAAAGGGGCGGGGETTGCGGTTt t tAGAT t tAGAGGCGGGTTGG
GGACGTGAGtCGGCGTttATGTGTTtTGtAttttTTtTCGttCGGTGttTtTtTtAAGGtACGTTTTtt
AAAGTGTGTTGAATTCGGGAATCGATCGAAAATTTtAAGGt tAATTAAATGt tt Tt TGATGTAGAGtTt
CGATTAGGttCGAAAGGtTTtAAAtAGttttTtTAGAtttTCGAGGGTtTTCGtCGCGGTAALtTTAGG
CGTttttTtttCGAGAAGT LTt t tTGAGGLTTTtAtAGAGGGCGGGAGGGGLTGCGLTGGGGELTtCGT
TtttAGTGttt tTGAtTGGTGGGGAGGGATGGt tTTAGTGT t TGAGAGtAGAGAt tAGATTGALTtttA
tTTGAGAt tAGAAAACGAAGAGGAAGCGGAAt tCGAGGTGGLTGCGGt Tttt tCGGGAtAtAALCGGGA
GAGGAAGTttTGGttATtTGtCGGtttCGttTGGGGGtATtTGtTCGAGGAT tttTGGGAGtCGTTATC
GTATTttTtAGAATtTGtCGTGtTGTtttTtCOtttttAAAAttAAtAGGAtAtttATTtTGTGATTT
tTTETTtTttATCGt t tAGTTGGAGGLTGtTGGGGA L tAGGAGAAAAAAAATGELTTTt tCGAGTTLTt
TAATTtAAATGtTTATtAGLTTTGtAtAt tATTCGGt tTTTt tAAAAGGGA L tAGAAAAtAAAGATATG
tTAATGAtAAAGGATAATTGAGAt tTCGt t TGt tTTGtATATTTTGTTtATAGAAGtTGTAGtAATAAT
AATGTAATttT

Subregion of IRF4 (bisulfite converted sequence, Cto T) SEQ ID NO: 168

TTGtAGGTTGAt t TACGGTGGTGGTGGTtTAAAATtATATAGAAAt tAGAGATtTGATGGTTTAt tTGA
AAATGCGAAGTAAATGtAtATAtTtAGtATt TtAGACGATCGAAAGtTtAACGGGTGAAAGtTtAGGGG
GTTAATTTTGCGATTAAGGAtATtTTGGAAAAGTATGTAAAATtttTGGTttAtTTAAGTATTATTttT
ATTTTGGGETTTTATTTATTTATTTTGAGATGGAGT tTTGtTtTGTCGt ttAttTCGGLTtAtTGtAAL
TTtAGttTttCGGGTTtAAGCGATTtTCGTGGLTCGTttTtTtAAGTAGtTGGGGL tACGL tCGGLTAA
TTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTT tAtCGTGTTGGt tAGGtTGGTtTCGAAtTttTGALtTLAG
GCGATttAtCGttTCGGttTtttAAAGTGtTGGGATTAtAGGtTTGAGt tAtAGCGttTGGttTATTTT
GGGtTTTTATAttttAtTGGTAAAtTGtTTTttTttAGGTTGAGGTTAAAACGAtATtATTTTAAGGTG
AAtTGAAGT t TGGAAGTGATTAAGtAtTTGGATtt TTAGGGAGttTtTtttCGtttttATtTtTTTtAT
GtTAAGATAATTAAAALTTCGGGGtCGGGGLATTGT tTGAGT tAtTTtAATTtAt tAGt tTAATAGATG
tAAAAGGATGTAAGtATGT t AGAtACGtAGAGAtAGTATTTGAAT tAAGt TTAATAGt TtAAGGGAGLT
GGGttATTTttTATTTTtTTTTTAGTGAGTGCGATGTTt Tt TAAAtAtCGCGGAGAGGtAGGGTTttCG
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GTGATGGttTTGtCGAGGGTGtTt tCGtAAttTttAtt Tt tAGTTtTtTTTGGAt tATTttTtCGTLTT
tCGTTAtACGtTtTGtAAAGCGAAGTttttTTCGtAttAGATTttCGtTAtTAtACGttttttATTTtt
CGtttTGGttAtATCGtTGtAGTTTAGTGATTGAtTGGttTttTGAGGTttTGGCGtAAAGGCGAGATT
CGtATTTCGtAttTCGtttTTCGCGGGAAACGGt tttAGTGAtAGTtttCGAAGCGGCGCGCGtLCGGT
TGGAGGTGCGtTtTtCGGGCGCGGCGCGCGGAGGGTCG L tAAGGGCGCGGGAAL Lt tAL L tCGGLCGCG
GtAGtttttAGttTTtACGtCGGt ttTGAGGLTCGttCGttCGGLCGGLLtCGGLTtTCGGLTTGtAAA
GTtttTtTttttAGTttAAttttCGGtttttAtAGGttTCGGCGtttCGtttCGttttAGGtttCGttt
tAGAGAGTTtTATAAAGTTttTtTTTtttAttTCGtAtTtTtAGTTTtAtCGtTCGATtTTGGGAtttA
tCGtTGtttTtAGtTtCGAGTt tAGGGCGAGGTAAGGGt TGGAGTCGGGtAGGAGGAGGGGTGTGAGGE
TGATAt tAGAGAGGAt t CGGAGCGCGAAt tAGAGGTTCGAt Tt tAGGGtAGCGLAGGGTAt ttCGGLT
TCGGAGCGGGAAGGGAGCGCGtttCGTttTGGAGLTtCCGAt Tt ttAt tt tATtTGCGtTGAGtCGGAGG
CGtTGGTTTGGGtTttAAGGttCGttTttTTGGtTtTGttCGAGttTtttCGttTGtttTtCGCGtTtt
TGCGACGGGGTCGt tAtAAGtTGGACGGGATGAGt TAAtCGGAtTGTCGGGGt tttAGGAGTGGtTGAG
GCGGGGtCGTttAAGGtAtttAtAtAAGACGGtAtAAt TGt t TGCGAGAAATAGGttCGGtttTGTGGA
Tt L tAATLCGAGGETELTTt Lt tTGLTtTTCGT Tt tTAAGGGGE t tAAGETtACGGCGG L tTtCGGCGL
GGTGtTtAttCGtTGGCGtAGGAGGAGGAGGAGL Tt tAtATTTGGGTCGLTtCGAGEL tTTGCGTGCGGT
GGttTAGtCGGttTGGCGCGGTtttTGttTtttAGGLTtCGtAGLtTGTCGTCGtttTtTttCGCGtLtT
tttCGttTtCGtTtTttCGGGLtTGtTtCGGGGTtCGGCGGACGtTtTGCGCGCGGAATttttCGTALT
GGGGtTGtAGttttCGCGTtTGCGttAtTTGTCGTTTGtAGAGt ttAtTTAGTGCGCGt TAGt TGGGtA
GGGATAGGGGTttTATTCGGGGCGAAGGGTtTGGATGCGAGtAGAGAAAGCGGAGGGTGGAGGAAtLCG
GGGLTGCG Lttt TGGAACG L tCGGLCGLAGGCGAGGT ttTtCGCGCGTGGAGGLCGE tAGGGGAGTGGA
AAtTGALAGAGTCGCGGGGAAGGGGCGAGAAGCGGGTTGGGAGTGAGCGAAGG tAAGCGAGAG L TGCGA
GTGAGTGCGGAAGGAGGGt tAGGAGGGGTGGCGG t TGGGTGGGGAGAGAGGGTGtAAGACGAGCGGCGL
GTGTCGGGAGttTTTGGGtTGCGGGTGCGTTAtAGGAGAGtAGGCGGGTAGGAGt t TTCGCGGGGGLCG
AGtTCGGAAGGCGGACGGtTGTGttCGt ttAGGGGATGCGt tCGGGtCGGtCGCGAAGGTGEtTTLTTt
CGGGGG L tCGGACGAT t tTGATACGGTACGCGCGCGLTTCGLAGt tTtAAAGALT tCGGGGL tTCGTGG
TtAtTGGCGtAGGGGATCGGGGCGGGGTGL tCGGAGTGCGGTG Lt TCGTGGt TGAAGGGLAGLTLTTLT
tttCGtAGTGtAGAGtAGAGCGGGCGGAGGA Lt tCGGGCGCGGGCGCGGACGGtACGCGGGGLATGAAL
tTGGAGGGCGGCGGtCGAGGCGGAGAGTTCGGtATGAGCGCGGTGAGt TGCGGtAACGGGAAGLTLCGE
tAGTGGtTGATCGAttAGATCGAtAGCGGtAAGTAtttCGGGTTGGTGTGGGAGAACGAGGAGAAGAGE
ATtTTtCGtATt tt tTGGAAGLACGCGGGtAAGtAGGALTAtAAtCGCGAGGAGGACGLCGCGLTLTTt
AAGGTtTtCGG tTCGGGAGtCGGCGGGEGCGCELCGGGGAGGGE t tAGAGALAGAGL tCGGGGTELLC
GGCGtCGttTtCGAGGCGAG t tAGGGGA tCGCGCGGGGCGGACGGGCGGGCGGCGGAGGLATLAGGTG
GCGTCGtCGGAGtCGtAGGAGGAGGAAAGGAGGt tTCGGt Tt TtAGCGGGAtCGCGGGGGtCGGGAGL
GGGTttTGGGCGCGTGGAGGt TGtAGGGAAALCGtTGAAGGt tCGGtCGGGT tCGGGGAAGGGCGGTLtA
AAGGtTTGAGGGGTTTTGCGCGTTCGT tCGTGCGTTtTCGTTTt tACGLAAGELTLtCGtEtTTLLTtC
GGGLTttCGTtTGtCGttTCGTtCGTGGGT Lttt ttTCGtttTtTtCGTGCGTLCGCGLtTGTGLCGGE
GGtTGTTTTCGTtTtTtAtCGCGTtTtTGTTTtTtTTTTCGtTGLTTTTt Tt Tt TGAGTtTtTtTtTtT
ttATGTTTTTt tTGAGGTtAGttTtTtTTtTCGtTttTGtTAGt Tt Tt TGCGGGTAtTtttAttTtTGT
tTTTtTtTTTGTGTGTtTtTGTtTtTtTtTTTtttttATCGtAGTGGAAtTtAGGGttTtTGTtTAGAG
tTGTtTtttTTGtttTTTGCGCGAGTGtAtAtACGTGTGTCGTTGTTACGATTGTTtTttttTAAGGtA
GTTTAt t tAGAGAAtTACGTGTtTGGGt t tAGt ttttAt tTGTGGGtAGAGtAGGGGAAGGGGALTTLL
TtCGGGAATTTGGTtTtAATTTGLTtTtAGAGTGttTtAGLTGTGL TGt tATtE
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Subregion of NDRG4 (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO: 140

aCACTaTTCTaCTTTTCACTaTTAATCCAACCTaCTCCCAAACATCACCCCTCCTCCGCAaAaTaCTaA
AaATaAAaAaAaCCCAaCGaCACAaaaaACCCAaAaCTTaCCCTTCTaCTaACTCAaTAaTaACTCCGC
TaCCTaTCATaACTaATaTTTCCAaAAaaaTCAaaaCCTCCTCAACCTACCTCTTCCTTATaCACCTTT
aTTTaATaCAATAaCCCTaaaaACTCTCACGATTACGTTTCTTCTTCATCTATTaTCTCCACTTTTATT
TATTTATTTATATATTTTTTAaACTCTATCACCCAaaCTaaAaTaCAaCAaCGCGATCTCGaCTCACTa
CAACGTCCGCCTCCTaaaTTCAAaTaATTCTCCTaCCTCAaCCTCCTaAaTAaCTAaaATTACAaaTAT
aTaCACCACGCCCAATTAATTTTTaTATTTTTAaTAaAaATaaaaTTTCACCATaTTaaCCAaaCTaaT
CTTaAACTCCTaACCTCAaaTaATCCACCCACCTCGaCCCCCAAATaTaCTaaaATTACAaaCATaAaC
CACCGCGCCCGaCCCTACTaTCTCCACTTTTAaaAaTTCAAATCCACAACCTaACTCACTaaAATaCTC
ACAaaAaTTCATaAACTATCTaAaCTACATaaATAaTCTaCATaAaTTCAAaaCCACTaCAaACACCAT
aTCTCAaACAaaCGTaTCATAaTaTCAAAaCTCCTaTTAaaCAaCCTaCAaAACAaCCTAaaCCCCGTa
AATTATaTCACTAaAACATCAACAATTAATTTTaTCCAATaACAAAaTCTaAAATaACTaAAAAaaaTA
aaACTCAaaTAAaCCTaAAAaAATCTCTCATaCGATAATAACAATTTCATCATaAATAATAATAATaAC
CATaTATTaAACACTTAAACTTAAaTCATaCGTCTaaCACTATATTAAaCATTTTCTTTATATTCTaTT
ATTTAATCTTTACAaaAATCCTaAaaTCAaCATCATCCCAATTTCACAaAaTATaACATaACGTCTCAa
AaAaaaTAAaCAaCTTaCCAAACATTCCACAaCCAaaAAaCTaTAaaACCAaCCTaTaCTCCTAAaaAC
TaaCTCCTaaCTaCTATATATAaAACTAAaCCTaaTaaAaaTaTCAaAAATAaAaaTTCACTTCTaTCA
TCACCGACCTCCCTCCACACCTTTaCAAAaaAaaAAACTaAaAaaCAaaaATTTCCGCAaAaCAAaaAA
CCCAAATTaCTaCCTCCTaTaATTTATACACTaCACCCCAAaCTaTAaaaaTAACCCAAaaACAAAaCT
aTAACCCAAaCGaaAACATATaCCCCATCTaaaaCCACCAAAATCTTACCAaCTTCCTCAaCTaaTaaA
TCGaTTAATTCACGaCCACAaCCCCCTaaAaCTaaaaaAAAaaAAAACCAaaaCGTCTCCGCAAACCAa
CCCAaAaAaAaaTCTaCGaAAaaaCCCGaAAaCCTaCAaaCCCCTCTaCACCCCCAACCCCACCGCCAT
CCTaaACCTCCAAaATaACCTaaTCCAACAaAaTCCTaCATaaAAAAaACTaaAACCCAaaaAaaAaCA
aAaCCCCGCCCAAaaTCACCGaCCGAaCCTaAATAaAACCCGaTTCTCCAaaAaCCCTaTCTTTAaCTa
TCTTaTCCAAATAAAATTTTTCAaaCCATCAaATTTCCGTACTCCCTaaAaTaaaACTTCATCTaaaAC
CAAAaalaaaCTaaTaAaaaadaTaaCAaadaaadaaAaTaCCTCGaaaCCCCGAaCAaaATaAaCCTa
AaaAAaAaACGaaTCCCCATaTTCCCTTTCCCGCTCAaATAATaaAaaTaAATTaAaaaaAaCAaAaAC
CTCCCCACCTTCAaaaTaaaACCCTaAaaaACCAaaACACCTTTaCTAaaaaATaTCCCTCCTCACTCC
TaCACAAaTTCCTCAAaaACACCCTCGaaCTCCGAAAACGaaaaaAaaaaaACGACGCCCCAaAaaCCC
CTaAaCCCCTaaTTCTTCCCGACCCTAAaaaCTTTTCTCCCTCGaTTCCCAaaCGaCGACGaCGaaTAa
CGCGAAaCAaCAaaCGCAaaaaCGCTaaaATaaaaATaTCTCTaCAaaTCTAAaaTTCCCCTTaaaAaT
CTAAACAAAaACTACGaCAaCGCCGTCCCCTCCCCCGaaAACCCGACGCCGCGCGaCCACAaaaaaCCT
aaAaaaaCGaaCAaaaCCTCGCAaCGCACCCAaCACAaTCCGCGCGaCGaAaCGaaTaAaAAaTCGaCG
aaaaCGCGaATCGACCGaaaTaTCCCCCAaaCTCCGCGTCGCGaTCCCCGCTCGCCCTCCCGCCCGLLC
ACCGaaCACCCCAaCCGCGCAaAAaaCGaAAaCCACGCGCGAaaaACCGCGaTCCGTCCGaaACTAaCC
CCAaaCCCGaCACCGCCCCGCGaaCCGAaCGCCCACACCCGCCAAACCCACGCGaaCACGCCCCCGCGa
CGCACCGCCCCCAaCCCGaCCTCCGCCCCTaCAaCCGCGaaCACGCGaAaaaaCTCCTaaCTaCCCGCA
CCTaCACCCGCGCGTCGaCGaCGCCGAAaCCCCGCTCCCCGCCTaCGCGTCTaTCTCGTCCGCATCTCC
GCGaTaAaTCGaCGaCGCCCTCGCCCCTaAaCCCAaaaCCAaCTTCTCTCGCCGCCGCGaCTaCTaCGC
GCGTCCCCGCCCAaCCCAaCCCAaCCCCGAaCACGACCCCAaCCCCACGCACGACCCTAaCCCCGCGAa
TCCCGCACCGACTCGCTCCCGCCCCATTTCGCCTCCGCGaaaaltaCGCCCCCTCCTCCCCGCGaCTCC
CGCTCTCCTTCCTCGCCTTCCCGaCCGCGCTaaaaACCCCCAaCCGCCGTCCGCGACCCCCCACCGCGA
CGCCCGaAaalGaCGaaaTCTCTTTaTTCGaaCGaCGaaCACGaaaaACCACCTCCCACGaTaTCACCG
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CACCCACCCCGCGCCCTTCCTCCGCCTCCTaaAaTTCACCGaaACCAaaTaaCGaCGaaTaCCTTTTTa
aaaaTaCGCGaCCATaCAATTaaTaaATTTTTTTAAACCGTTTTaaAaaaaaaAaCGCGaCGTTaaaaa
CGaaAaAaCGCTCCTaaCTaTaAaCTaCTCCTaCCGCTTCGCTCCGCGCTCTCCTaCCGCTCCGCTCCG
aaTCTCCCGCGCTCCTCTCCCCGaCTCGaCCGAaCGCGCTaCCCCGACGCCGCCACCCAaAaCCGaaCC
GCGCCGaaCGCCGAaATaAAaaTaCTaaaACACCGaCTaaAaCTaCTCACAaaTACCGCCCGCCTaCCC
CGCAaCCGaCCGCCACTTTCCGAaTTaaAaCGaACTCCGaaCGCGaCGaCCGaaaACTaaaaCGaCTCG
aaTCTaAaCAaaAAaaaaTaCGaACCCCAACTAAATCCTAaTTTTaTaCTACCTaTTTaTaTaCGaAaC
CCAaCCCCGaaAaAaaACTTaAaaTTaTaaCGAaTCCCTaaCGCTaaCGTCCGaaCTaCGaaAaCACCG
aTCAaaaaaTaaCCCCATaaaaTCTCTaACCAaCGaAaCTCGaATTAaaACCCTaAAAaCTAaCTCAaa
aCTCCTaCCCTCCAATCAaTaTCGCTTaTCCCCTAAaAAAaaACCCGTaaaCTTCTaaCAaaACCCGCG
CCATaaACCTCTTATTTCTaCGCCCTaTaACAATCTaAaCCGTCTTTCTCTaaaaaAaAAaTTTCTTaC
TaaaAaTaaAaaCGACGCCAAaTaaCCTaaaAAaTaaaAAaCCAaATTaaACCCTACTaACTaaaaACC
CTCAaCCTTaaaaCTCCTCTaaAaAAaTaATCAaTTaCCCTaCTaaAAACTCACATCCAaaaaaCAaTa
aCTaaAaAaCAAaAaCGAACGaTCAaaAAaAaaAaaTaaaAAAaaaAaCAaaaACGaaaaaalAaaATTC
GAaaAaTaACTTCTaTaTTCTCCCCGaTaTaaAaAaACCCAaACAaaAaaAAAaaAAAaCAACCCGaTT
TCCTCCAaCTCTaaaACTTATAaaTaCTCCATCCGTaTATaTCAaATaAaCACAaATTCCAaTAAaTaT
CCTCCGACACCTaaaaaAaaaaaCTaATCACTaCCTTCCAaaACCTTAATaTCCGATaAaaaAaCAaAa
CCCCGaAaCCCTaTTACAAaaCTaaAAaaaaCAaCCGTCTaTaaaTaCGCTCAaaAAACGaTaaAATCC
GAaTCGaaaaCAaCTTTTaAAaACCTCGAAAAACAATTTTTaTTAATaAAaAAaaAaaTaaCATTATaa
aTTCAaaATCAAaaaAATaaCCCATaCTCTaaaaTaTaAaAaAaaCTTaTTCGaaaAaAaaTATaaAaa
CTaAATaaCCTaaAATaTaCGTaTaTaTTaCGaaaaAaaaaaCTAaAAaaTaaaaaTaaaaTACGTTaa
aTaAaaTTTTATTAAATCGaCAaTAaCAaaCCAaaCGCAaTaaCTCATaCCTaTAATCCCAaCACTTTa
TaAaaCTaAaaCCAaAaaATCGCTTAAaaCCAaaAaTTCAAaACCAaCCTaaaTAACATAaCGAaACCC
CATCTTTACAAAAAAATAAATAAATAAATCAaCAATAACTCGTaACAaACTTaTAaAaAAaaAAAaaTa
aAAaCTaTTCCTaaaACACTaaAAACTaACTaaaTaCTCAaAAaTTCCAaCGCTaAaCCCAaTTAaCCA
CGaaaCTaaCACCCCCTCCAATCCCTTaCCAACTTTTTCTTTaTaaAaCTCACTTaAaaCAaaCCCAaC
TCACCCAACTTaaAAaaaAACCGCGCAaaCCACTaAACTTaTTAACCCCCTaaAaaaAAaaCTTaCGaT
TCCATaaaTaTTTTalTTaTTTaTTTTaTTTTaAaATaaAaTCCCACTCTaTCGCCCAaaCTaaAaTaC
AaTaaCACAaTCTCGaCTCCCTaCAaCGTCCGTCTCCCAaaATCAAaaaATTCTCGTaCCTCAaCTTCT
CAAaTAaCTaaaATTACAaaCACGCGCCACCATaCATaCCTAATTTTTaTATTCTTAaTAaAaATaaaT
TTCGCCATaTTaaCCAaaCTaaTCTCGAACTTCTaACCTCAAaTaATCCACCTaCCCCTaCCTCCTAAA
aTaCTaaaATTACAaaCGTaAaCCACCGCACCCAaCCCCCACCATaaaTTTTTAaAaCTCTaCATaaTa
AACAaATCTCCTaaTTCCTCTCTTCCCCAACTCTTCCTaCCCCCAAAaaaCCTaaATaAaAAATaCTCA
CAaaAaACATaTaTaaaaaaCTCAAaCAaaaaTCTAaaCTTTaaAaACCCCATaCACTaTTCTCTCATC
TCCTaaATAaAaaAaTCAaaACCCCTCTTCCCCCACCAaATaaaaTCACCAaATTCTaaCGaaCTTTCT
AAaTCCCTaaCCAaaaTaaATaAaaCCCCTCTCAATTACTaTCATCAATCACAaaCTCCGCCCCCATTa
TACCTaCAACCTaaCCCTaaaAaACAACCCATCCCCTCTaTTaCTATTTTaTaaTCTTCACAaACTTCC
CTCTCTaTCCTCTTCCTTTTCTCACAaATCGaaATTCTAACTCCAACCCCATCAaTAaCCAaCTaTaTa
ACTTCAaACAaaTTaCTTAACCTCTCAaACTTCAaCCCTCTCATCTTAAAaATaaAACTaTTaaCCCCT
aTCTCTAAaAaATaaTaTAAaaCTTaCTaAaATAaTaTAaaCGACACACGTaaTTaaaACCTAaACCCT
aaTaaaCACCTCTTaaaCCCCACCTaTCCTaaCTaaTTaaCACCTAaAaCATTTaaATCTaCCCCCACC
CTCCTTTATCCCTaCTTTCCTaCGTCTaTaAaATTTaACCCATCTCCCCCATTaaATAACAAaCAaaTC
ACAaTCCGaaAaaTaaCCACTTTATTaTaaTaaCACACAaCAAATaCTCAAaaaTTaCTaACTaAaaCT
AaaCTCACACAaCCCACTCGaCATCTACGTCTCTAaaATAATTCTaTAaAaaCCTCTAACTCCCTaCCC

79/114



WO 2021/185061 PCT/CN2021/078445

CGACATCAaCCTTAaaAAATTTTTACTaAATTTTAAAAACTCATATTaAAaaCTaaaCACAaTaaCTCA
CACCTaTAATTCCAaCACTTTaaaAaaCCAAaaCAaaCAaATCACTaAaaTCAaaAaTTCAAaACCAaC
CTaaCCAACGTaaTaAAACCCCCATCTCTACTAAAAATACAAAATCAaCTaaaTaTaaTaaCGCACGCC
TaTAaTCCCAaCTACTTaaaAaaCTAAaaCAaaAaAATCACTTaaACCTaaaAaAaaadaaTTaCAaTa
aaCCAAaATTaCACCACTaCAaTCCAaCCTACGCAACAaAaCAAaACTCTaTCTCAAAAAAAAAAAATT
aATTTAaTTCTaTATACTTTTCACATTCTCCTATTTTATTATCTTaCCTaTCTTaCCAaTaAAaTCAaT
aACTTCCTCATaTTCCTATTTCTCAaAAaAaaCAaCACTaaATTCAaAACCCAaCCCTaAaCCGaaAaT
TaTCCCATATaaCATTCTAACTaCCTaaCTTTaaaACAATCTAATAACCGTTCCACACTTCATTTTCCT
CATCTaTAAAATaaaATCGTCGTaaTaCCTACCTaaCTaaaATCTTTaaAaATTAaaTaTaTaAaCGTa
TaCAAaACGTCGAaTaCAaCTTCTaaCGaaCGaATAaTTaATaACAaTCGTaaAaCTaaCGTCCTCAaa
CCGCCTCCCGAaTaCACTCCATCACTaTaCTaaaaaCTCCTTCTCCTCCCACTaTaCTCCAaTTTCCAa
ATTCCCTCCCCGCAaaaTaTTCCAaTTCCTTCGTTaaaTTCTCACAACAaTCCAaaCCTCTCTaAaCTa
TaTCTCTaaaaaACCCTACTTAaaTCTCAaaTTCCTaTaAaTCAaaCATaaCCTCAaaaaaTaaaaCCC
TTCCAaCCAaACACCCACAaCTCTaACATCATaaaaAAaaCCAaaTaCCCCCTCACATaTaaaACTAaA
AaaAaACCCATaaaTTaTCATaCCCAaATCCAaCATaTCTTTTTaTTCTaaAaAaAAaAaaAaaCTaTT
aaaalCCTTCTaaAaaCTTTaTAAATCATaAATaCTTaTCGAaaCCATTTCCAaaCGCCTCAaCGaaaT
CTTaCTaCAACAaaaACAAaaAAaaCGaaaaTTTTaaAATCAaAaaATaTaAATTTCGaaaTCTCCCCT
aTaCTTCTCAaCTCCTaaaCAAATTaTTACCTTCTTTCGaCCTCAaTCTTATCAaTAAAATaaaAATAA
TAaCCCTCATTAACAaTaTTAaaCCAaAaCAaTTaTCTCACGCCTaTAATCCCAaTACTTTaaaAaaCC
CA

Subregion of BCAT1 (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO: 141

aaATaaaTTaTAaATAAaAaCAaTTaAaAACCACGCTTCATCTCCCTCCTTAaAAACTCTaAAACGAaa
CTTTATTCCTACCAaAAaTTCAaATTaCATTATaaTCATCTCAATTCCAAAATaTTAaATaaCAAaAAT
ATCTaCCCATCCTTCACTTTCCTTaaAAAAAaTTaCTCTTCGaaTTTTATATaCGATTaCAaTTTTCCA
aTaTaTaAAACTAaaAAAACAAAACACTCAACGaTaTACATCCCTACACCTAAATAaTCAaAAATAATA
aaCAaCTAaaCTAATTATCCTTaATTAaCAAaATCAaAaCCATTAaaaTaCTCACTaaTTTAACAAATa
AATaCCCTTAaaCGTCTATCATTTaTAACTCCTAaAAaCTTTAATTTCCACAAaAAACAAAATAAaAaa
aaCCTTCTaCTTTTAACAaTaAAAAaATCGTTCTCCCTCCCCTCTCCACCCGaaTCAACTCTTCCAaCC
GCTCCCTCCTaCATCACGAACACACGCTaCAaaAAAaCGCATTTACAaCCCGaaACATCCCCAaACCTC
CTCTCCAAAATTCCCCACCTCCTaTaCATAaaAaAAACTaAaAaAAaCCCTCACTTCCTTTCCAAACTT
CACAAaCAaaaalaaaAaCTaTAaCAaACTTTCACCTCCGTTCCCAAAAaCGAATaTaAAAAAaTCCGA
aAAaaCACGTCCTaCGAaTaaAaaTTAAACCGAAATCTaAACAaAATaCACGaTCCCCGCAAACTACGA
TTaATAAAaAAaATACTaAaACGTTTaCGaaaaATATAAaCCATaaTTaTCTCGCCTTCCTCCCCTCCC
TaCCAACTATaTTTCTTaaAaAAATCGCCGaTTCGATTCACGCACACATTTTTaTAAAACACGaACAAA
ACCATAAaTAaTTACCTTCATTaTTCCGTCGaCCACGAaaaAAaCTCGAaCTaAaCGaAaaaCAaATCC
CAAaaaTCGTAaCCCCTaaCCGTaTaaACCGaaTCTaCGaCTaCAaAaCGCGaTCCCGaCTaCAaCAAa
ACCTaaaaCAaTaCCCGAaaCGaCGaCGAaTACACGTaaCGaaCTaaATTaCAaACCGaCCCTCTCGCG
aCGaAaACTCGCGACCTAaCGaATTaCATCAaCAaaAAaACACTAAaaCTaCTCCCCCAaaCCGCCCCC
AaATaaTaaAaTCTCTCCCAaCCCGAAaATTCGaAaCCAaCGCCCAaACCCGAaCCTCACTCACTaCTC
ACTCCCGaaaTaCAaaaCAaAaaTaCCAaTaTTaCAAaCAAATaACACGaTTACCCCCGAATCAaCCAC
TaTaaaTaCGTATCCGAaTaTaaaaATaCCCGTaTAACATTTATATaaAaACGTCAAaaAaaAaaAAAT
AAACAaATCAaAaaTCAAATaTaATTaCCATTCCGTCATCACTaaCTCCTaCCCACCTCCCTACTaTCC
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CCAAAaTAACTTTaCTaCATaCTaAaAaaACCACGaCACAATCCTaCCCAAAAaTATACATaTATCCCC
CGCGaCTACTTTAAATaTACTTTTaCAaTAaTCAAaAACATaTaCCTaaTTTaCCGATCTCTTTCCCAa

Subregion of IKZF1 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEOQ ID NO: 142

aaTAAATCAATaaACCTTTCACTACCTTCCCCTTCTCTaaaCTaTAaCAaTaAaTTAACTaaCTCAaAC
TTaCCCAaCGaAATaCCCTTCAaaACACACTaAaTACTaTAaTAAaAaCTaCATATaCGCTCAaaalAaA
ATaTaaATAaACGCTaTTTaTaATTCACGaaTAAAaaaCCTTCTCCCAaAaaCAaCAaAaaCAaATCCT
aTCTCTaaTaTaCCCTaaCCCCCGACTTaaAaaCCTCCTaaaCCAaaCCAAaACCTTCCCCGaCAaCGA
TaaTCTCCAaCCACACTCAACTaCCCTaAAaaaACATTTCCTaCTTATTCCCTTaCCCGaCTaTaTCCT
CCACCCGaAAaaCCTaTaCCTTCTTCGCCTaCATaTCCTACCCTaAaaAaaCTCCCTTaaTCTTTCATC
GCTCTCCCTATaaaTCTTCACGCCTTCCCGAACCACCGCGCCCAAaCAaaAaCACGTTCTCGaCCCTCT
TCACAaaaCGCTCCTCCTCACAaaaaTaCCCGaaATTTTTATTCTaTaCCTTCCTaaTaaCTCCTACAA
aTCTaaAAaaaCAaaAaaCGCATCTCACTCCTCTaaaTCCCCTCCCCTAaCGCCTaaCGaaAaCCCAaa
CTaCATTTaTaaAATTCATaACTTTTTCTCTCCTaCTCAAaCTaAACACATTaCTaaCTCCTaCTCGaa
TaaAaCCCGaCTAATTAaAaTaAaaaaCTCCCCGTAaaaCGAAaaaaTaCGCTaTCAaATaTaaCATTC
CCGTTTTACGaAaACACACGaTaTCTTACACGCCAaaaAaAaaTCTaAaACGCAAAaAaCCGTCGAaCG
aaCTaCGaaATTaCTTCGCTaTCACCTCCGCCTaCAaCCACCCTTCCGCACGCACTTaTaTaTaCACCC
AaaCCAACATaaAAaaCGCCATCCTAACTTCTaCCGTaAaCAaaTaaaAaaaAAaAaAaACGAaAaaTA
TTCCATTaaTTaTCTaaaAAAATaAATTaCACCTTCCCCTCCCTTaCGaAaaATCAACTTTTCCCACCC
CCTCGaaTaaaCACTCGCATCCTaaaaCCGaAaCCTaAACCCGaaAaCCAAaaaaCCCCAaTTCCAaaa
ACGTaAAaCTaAaCGTACAaCGaaCGCTCCCAaACACTaaaaAAAaTaCTTTACGATaTCCCGAaTCCC
TCCAaTCTCGCCAaCGaaaCGAaCGTaAaaaTaCCCCGACCGACCAaCGaCCCCGaaTaCAaaaTaaCG
aaCCCGaCGaCGCGCGTCCCCCTCCCCCTCCTaaCGaCCCGCACGTaTCGCCCGCGCCGCGCCCCCACG
aaTTACGCGCGaaTCCCGCAaCGCCGCGaCCGAaCCGaaCTaCCCGaCCCGCGaACACAaCGCCGaCCG
CCGCATCCCGTaCGaaaClGCGaCGCGATaCTaCGCTaaAATaAaaAAaCGCGaCGaCGAaaaaAaaaC
CCGaaCGCGaTaCGCGCGaaaaTaaCGaCGaCGCGCCGAalGaaCCCGaCGCGaalGAaCGaaCTaCAa
CCGaCGalGaCGCCAaCAaaTACGaCCCGCACCCGCCGCCGCCCCGaCGaCCTTTaaaaaCTaAaCCGa
AaCCCGaCGCGATTaCAAAATTTTCGTaCGCGaCCCCTCTaaCCCGaAaTTaCGaCTaAaACGCGCGCC
GCGCGAaCCGaaaaACTCGaCGACGaaaCGaaaACGaaACGACGCACCCTCTCCGTaTCCCGCTCTaCG
CCCTTCTaCGCGCCCCGCTCCCTaTACCGaAaCAaCGATCCGaaAaaCGaCCGAaAaaTaCGCGCGaaa
CCGAaCCGaCTaCGaaaCAaaTCGAaCAaaaACCGCCAaCGTaCGTCACCCCAAAaTTTaCGaaaTaaC
AaaaCGCGCGCTCTaaCCACCCGCCGCTCTaaaCGaCAaCTaaTaaCAACGCAAaaaCGCGaCGaaaaC
GaCCGaCGCGaAaaaaaCCAaaTACGaaaCCCGCGaalGaCGCTaTaCGCGCGaaaCAaCCGaTCGaCC
GaaAaCGCGAAAaCCTaaTCTaAaCCGaCTaaaaaCGaaaAaTaTaaCGaAaAAATaaaaAACAATaCG
AaTaAaCAACTTCAaaAAaTCATTaTaAAAaAAAaCTaaaAAaAaCTCCGCGaCCAAaTTAaCAaaACA
CTCTAACAAaTaACTaCGCGaCCCGCGCCCGaaaCGaTaACTaCGaCAAaCCCCCTaaaTCCCCGCGCG
aCGCATCCCAaCCTaaaCGaaACGCTCGaCCGCGaCGAaaCGaaCAAaCCTaaCAaaaCAaAaaaAaCC
CCGaCTCCGAaaTTaCTCTTCGCACCCGAaaATCAaTCTTaaCCCCAAAaCGCGACGCACAAATCCACG
TaAaTaTTTTCAAATTaAATTTCAATAaaAAAACTTaaaaTAACTaaTaAATTTAAAAAAAAAAAAACA
CAaTAAAaAAAAaCGaTAAaaTTaaTAaACCCTaaTaTCGCTCAaaTCCGCCTCTCTTTTCTaAaaACA
aTaAaAaAaTTCACTTCTaTCAAaCGTCTaTTaCTCTaCACTaTaCCAaCAaaTaCAaaACCAaaCCGA
CATaaaACACTTCTaAaCAaCCCCGCTaTCACCAaaAaAaaAaTTCTAaCTCCCAACCATATTTAAATT
TATaTAaACCTACATATACCCACGaAAaTCAaCCTTTATAAAaTCGTaTaTAAAaAaTTTTCCTTATAT
TTaAaCCGaaAaCTTTCTTTTTATACTATAAATATaATaAaATCGAATCTaAACTTAATTTCTaCAAaA
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aAaaAATTATCCCGaCTTTaAAAAaTTAaTCCTTTTaCTaACCGCAaaTTTaACGCTCAAaTCACCAAA
CCTTCTCAaaAAAACCCTTAaTAATATTAAaaCATCAaaTTACTTaCGaTTATATTTaAAATaTATTTT
AAATATTTaTCAAaCATCGCTaCTaATaCCTAAaaAACCTCGTaAaaaCTTaTTTTTCCTTCTAATTTa
aAaaCATCTAATaACCGAAAACCGTAaCGATTCCATAaaaTCTaACCAaaCACAaCTTTCAAATaCAaC
TTCCCTCTCTCTAaaaACTaCAaCCCACCCAaACTaAATTTCAATaCGaTaCGCTTTaCTTAaaTTACC
CACTCACAATTTCCCACTaCGCCGCAaaCAaTATATTTCAaCTTTaAaATACCTTaTTTTAAAATTCCA
aACAAAATaaTaTTaAaaAAATaTCTCCTTACTAaTCCCATCAACTTCTaTTAAAAaAaaAAAATTTAT
aaAATTTaAAAATACTaCGTATaATATTTAAACTTTCATAaACATTCAAATACTTTTAAaaCCAaaTTC
AATTTaaTTATaAaTCGAaaaaTaaaaaaaACCCACATAaAAATaTCCTaaaTCCTCTTaAaTTTATTT

Subregion of Septin9 (bisulfite converted sequence, Gto A)  SEQ ID NO: 143

CTaaAaCCGaTaaaCTCTaAaCACAaTCACGAAaaCATaCGCACTTTCTaaCTaCTCTCCTaCCATTaT
CCCTTaaaTTCCCATTTTaaTaAaaCGTaCACCCTaaCGaCGCTCCCCAaaaAACTAAATATaTTTaCT
aCACTaTaCGTaaAaATaaAaAATaTACAATTaaCTaACCCTaTaCTAATCTaaTaaAACTCCATaCCA
aCCCTaaaAAAaAACAATTaCATaaaTaTaTCCACACTCACCAaaTaCTTTTTAaAAAAACACTCGAaA
ATAATaCTaTaaCTTAaaATaaCTaTTaTaCCGaACCCGaCATCTTCCCAaaaaaaCTaTaTTaTTaaa
CTaAaTTTCTTAaaTACTaaACCCCCAAATCCCCAAATACGaCGTaaACAaaTaaCCCAaTAaaaaCTa
aACTATCCGATAaaCCCAaaTaCTaaAaTTCAaACAAaACATACCCTaaCCTaaCGTaaAAaATACGaa
aTaCTATTAATaaCAaCAATaaCTaCATTTCTaAAACCCGaaCTCCCAaaCCGACGAaaaTaTaCACGC
ATCTaAAATaTCTaTaaTTTTaCAaTTCCCATaTCCACAAACTCACTTaaTTaAAAATAaTTCAAAATA
TCCAAAaCATaAaaaAaaaAaTaCCTaCTTTTCTTAAAAAaaAAaaACTTaATTTCATCTACTTAAAAA
aCCACCCAAACCTAaAACATTTTCCGCAAaAaACCCCCTaCCCCCCGCCTCTCCAaAATaaCTaaAaAa
TCTCAaCACTCCTaCACATTTaaaATATTTCAaAaaaaaTaaaaAaaaaCAAaTaaaCAaCGAaCGACC
TCAaACCCAaaATaAaCTaTCAaaCGCTCCCCGaCCACACATTCAAaaaACCGaAaTaCAaTTaTAaCG
TTaCGaCCTaCTaCTTCGaaaaTaaaaaTaTTaTTCCATaCTaTaAATTCTCACATaaCCCCTaACTCT
aaaCAaAaaCCGAaaaTCTAAaaaACGaaaTaACAaaaAaAaCATaCAaaAaTaaaTTTCTaaCTTTCC
AaaaCGAaTaaAAaAAaCGCCTCTCTCTCTTaTAaaTaACAaACCTaaaaaaCCCTTCTTaAaaATaAa
AaCCTaTTaCTTCTCAAATTCTaTaTCTAACCCAaaTCCCCAaaTCTACCCCAaCCCCTCGaCCCTacCC
TaCCTTaTaaATaATATAaTTTAAaaaTAaAaACCGCTaaCCTaaAaaaAAaaCTAaaCCTCAaaTTAa
aaCCCAaAAaaalaaaAaAAaCCCTTaaaaCAaCTCCCTTTCTaCTCACTCACTaCCTAaCTCCTTCCT
TCACACCTTCCTTCGaAAACGTCTaCTCCTaACAAaaTCTACTTCCTaCTCTCAaaAaaCCCTTATTaT
aafaaAAaaalaaCGTCGCCCGTCCCTaaCTTCTCTaACAaCCGTaTTCCATCCCCGCCCTaTaCCCCT
TCTCCCGaACAaTaCCTTCTCCAaaaCTCACCCAaaAaaaTaCAaCGaTaaCCCCCGaaaCGaTaaTCG
TaaTaaaaaTaTTAaCTaCAaaaaTaCCCTCGaTaaaTaaaAaTTaaTaaCCTCTCGCTaaTaCCATaa
aACTCGCATaTTCGCCCTaCGCCCCTCGaCTCTTaAaCCCACAaaCCGaaATCCTaCCTaCCAaCCGCG
TaCGCTaCCGTTTAACCCTTaCAaaCGCAaAaCGCGCGaCGaCGaTaACAaAaAACTTTaTTTaaCTaC
CCAAATACAaCCTCCTaCAaAAaaACCCTaCGCCCGaaaAAaaaaAaaAATCTCTTCCCCTCTaaaCGC
CCGCCCTCCTCGCCATaaCCCGaCCTCCACATCCGCCCACATCTaaCCGCAaCGaaaCGCCCGaaaaaA
aaaaCTaAaaCCGCGTCTCTCGCCGTCCCCTaaaCGCGaaCCAaaCGaaaAaaAaaaaaaCGCTCCGaT
CGTaTaCCCAaaACTaTCCCCCAaCGaCCACTCGaaCCCCAaCCCCCCAaaCCTaaCCTTaACAaaCGa
aCGaAaCAaCCAaTaCGAaACAaaaAaaCCGaTaCGaaTaCGaaAACCTaATCCGCCCGaaAaaCGaaa
aCGaaaCGaaaaCGCAaCGCGCGaaaAaaaaCCGaCGCCCGCCTTCCTCCCCCATTCATTCAaCTaAaC
CAaaaaaCCTAaaaaCTCCTCCGaCGaCTAaCTCTaCACTaCAaaAaCGCGaaCGCGaCGCCCCAaCCA
aCGCGCAaaaCCCGaaCCCCGCCGaaaaCGCTTCCTCGCCGCTaCCCTCCGCGCGACCCGCTaCCCACC
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AaCCATCATaTCGaACCCCGCGaTCAACGCGCAaCTaaATaaaATCATTTCGaACTTCGAAaaTaaaTa
CTaaaCTaaCTaCTaCGaCCGCGaACGTaCTaaAaAaaACCCTaCGaaTaaaCCTaaCGCGaaACGaaa
aTaCGCTaAaaaaAaACGaaAaTaCGCTaAaaaaAaACGaaACCCCTAATCCAaaCGCCCTCCCGCTaA
aAaCGCCGCGCGCCCCCGaCCCCGTaCCCGCGCCGCCTACGTaaaaaACCCTaTTAaaaaCACCCGCGT
AaACCCTaCGCGCCCTCACAaaACCCTaTaCTCGTTCTaCGCACTaCCGCCTaaaTTTCCTTCCTTTTA
TTaTTaTTTaTaTTTaCCAAaCGACAaCGACCTCCTCGAaaaCTCGCGAaaCTaCCTCGaAACTCTCCA
aaACGCACAaTTTCACTCTaaaAAATCCATCGaTCCCCTCCCTTTaaCTCTCCCCGaCGaCTCTCGaaC
CCCGCTTaaACCCGaCAACGaaATAaaaAaaTCGTTCCTCACCTCCGACTaAaTaaACAaCCGCGTCCT
aCTCGaaTaaACAaCCCTCCCCTCCCCCACGCCAaTTTCGaaaCCGCCAAaTTaTaCAaCCCGTaaaCC
GaaAaCACCGAACGaACACAaCCCAaaTCGTaaCAaaaTCTAaAaTaaaATaTCCCATaaCCCCCATCC
AaaCCTaaaaATATCCTCATCCGCCTCCCAaAATCGaaCCGTaaaaaACAaAAaaaaCCTaCGTalGaa
CAaaaAaAaTATTTTaaCTCTCTCCTaTCTTCGaaaTTTACAAAaTaTaTTaaaACTTaCGaaaCTaCT
CTaTCCAAaCCTaaaTCTaaCGTCCGCGTCTCTaAaCCTaTaAaTaCGTaCGCTTTCCTaCGTCCTCTT
aACTaCCGaTaCTaaaaCTCTaCGTCCTaCGTCCGCGaaAaTAAATACAaCAaaCGAAaaaaAAaCTCA
CACAATaaTCTCCAaCGCTCTaaaaCAaaaCTTCTaAaaaaCGaaCCTaCCTCTaCCGaaACCTaaAaC
CCCCGCCCCTCGaAaAaaCTCCTAaaCTaACTTaaaCAaAaCCCTCTaaTaaaCCGaaAaaaaaAAAaa
CTaTaTTaAAATaAaCAAACTaTCCAaaTaTCAaaCCAAaCTaaaAaaTaACCAaCCTaAaaTCCTCCC
CGCTCCATaaCCAaAACCAaaaCTaACATCTaaaTaTCCTaAaCCCAaCTaCCCACACGaCCCACCTaa
aaTCAaCCCTATCTaAaTaaaaaAaaCGaaaCCTCCTaaaaaACCAaAACTTTaaCTaaACGCCAAaCA
aAaTaCCAaTaaCTaTTCTTCAaaaCTaaaCCTaAaaAaaaTaTaaaaCGaCGAAaaaACGaaAaaaaa
TTaTaATCCAaTaaCCACTaaCGCTaTaCAaAaTaTaAaCTaaAAACATCGTAaTTACTTTaTCAaCTT
AaTaaTaAAAaCCCTTTTTCAaaCTCTATCCCTTTaCATCCCTaCTTCCCAaAaaaAaaaalaaTCTaa
aTCTaCAaAaCTaaaAaaaCTTaCTaTTCCCGCCCCCCTCCCCCACAACACCTCCTCATCTaaACATCT
TTaaaCACATaCTCATACTaaaaTCTCCCTAaaTCCACTaTaTTCCGTTaAaCCTCCTaCAaTCCCCGA
aTaAATaTaACCTCCCTaCCCCTaCCTCTTTaCAACTCCTCCCTaCGACCGCTCCTCCAaaaaCCTTCC
TTaTCCCAAATaTCCAAaTaaCACGACTTAaCCGaTCTaACCACTTTCCAaTAAaCCCTTATaaAaAaA
aaCCCTaTaTTaTaCAaAaCTCTCCTCCTaCCTaCGaaATCGAaaTCTCTaCTCTCAaTTCCTAACAaA
AAaTaTCGaaCCCCCAaTaaaATTTCTaaaaAAaAACTCTCGTaTCTCAACGaaAaCCCTaTaaCGaaA
aaaaAaaCCAaaaTTTaaaaTTaTaTTCGTTaTACAaCTaTCACCATTTaCACTATaAAAaTTaTTAaT
aCCCCTTCCTTaaaTCTCTaaaTaTAACTCCACCCTTaCCCCCATaTaCCTCCATCTaaAaCTaCTTCT
aCGaCTaTCTCCCAAaCCAaTTTTaTaACCCTaTAATTTAaTCCAAaACAATaaaCTCATTaAaACCAT
CCTaaTaCAaCAaTTaaCAATCCTTTaaCTCTaaaaaAAaaTTTCTCAaTCTCGaaaAaTaaaaCCTCA
ATCTaCTaaTTCCCTaTaTTTATCAaTCTCCCCCTTaTaTaTCCTaAATaaTTTTaCTaaaAATTCTaa
TCTTAaAaCCATCAaaTaaCCCGAaTCGATAaaCGTaAaAaAaTaTaTaTaTaCATaAaTaCGCATaTa
CATaaaaaCTaACCTaaaaTATaaAAAaaTaaCCCTCCCTaaTaCCCAAaaAaCCTaaAaTATAaTTaa
AaaaTaTaaaaaTaTaTATATaaaAaTTaaACAACCTTaaaTaaACAaACAaACGTaaaaAAaaaATaA
TTaAAaaAaaTaaAaaAaAaAaTaTaATTCAaCCCAaCCAaaaaTaATaTaaACAaaCAaCTTCCGAAT
CAaaaTAaAaAAAAaTCACCACTAaCTAaCAaaaaAaAAaTCAaTATaaAaaAaaCGaACCTTaAaaaA
aAaTAaaAATTaaATTaCAAaAaaAAaaAaAaCCTTCTaaCCAaCAaCAaCCAaCAaCAaTaaaaalaa
CTaaAATaAaCTaaCTaaAaAaaaaaCTaaaaCATAAaaAaaaaCCTaCCTaTaAAaATCATATaaaCC
AaaCTaCGaAaaaCCAaaCATaCCCGCCGaaAaTaCAaCTaaTCCACGaaAAaCATCTaaAaTaaCTaa
aAATaaaCGCAaaAaCAaCGCCGTaaaAaCACAaaTCTCTTTCCCGaaaCGaCTCACCTaaTaTCTTaa
TTCCTaCAAaaTAaaCCGAAAaaaTaaaaAaaAAACTaCCAaCTCCTTACAaCGCTaaaATaaTaaCCC
CAaaaTTCCTaAaaCCAaCGaATaTaaaTaCCTaTCACCATaTaaaTTaCTaAaaaaCGaAaACTCCAa
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aaaCCACCCCAAAaCAaaACGAaCTCTaAaCCACGaCATCTCTaaaaaCAaTTTTCCAATCGAaCAaAC
GTCTAaaCCTaaAATCCTaTAACAaAaaCCACAaaaCCCTaATCAaaaTaTTCTaaaAaaCTTAaAACT
AaTaaCAaTATACAaaaTAaACGaCAAaTaACCTaaCATaaaaAAAaAaaCAaaTaCCCAaaCCGaCAC
AaCACACCCGTAAaaAACAaaTAaACGaaAAaCCGTCCGTaaaCCTaTaTaTaTaCTCGaAaTTAAAAT
TCTaCCAATaTCCCATaTCCTaaaCACATCTACCCCCTCCCTaaaaAaCACCTTTCTCTTCACCTTTTC
CTTCCCCGCCTaTCCCCTTCACCCAaaaCCTTCCCCATCCCTCCCGTCTTaaaaACCGAaaaCACCATa
aCTTTATaTTCCATCACCGATaAaTTaCACAaaaATTCAaTCCTTCCGCTaTTCAaaCCGaaTCCTTCA
aaCTCAaaaTTCCCAaaAATaaAaAaaaTATCAaTaTCTTCCATaaACTCAAACTTCCCGCATCCCGCC
TTTaCTCCCCCTTCAAaATAaaTCTCCGAaCTTCAAaaTTTTAaaaCTCTaTaaAaaCCGCCACGTAAC
AaCAAaaAaAATaTTTTaTATTTaaCTaATaAaATTTTTAaAaTCTCATTTTCTACTTTTCCACTaTAC
AAACGaaCCTCCAaaCGACTaCAaCACCCGCCACTaCCCGTAATAaaaTaACAAaAaaaATaACCCTTT
CCTCTTTCTCCCTTCTaaTTaaTaaAaaCACGaaaCTaaCGaACGaCATaTaCTTTCGTaAATTCAaaC
CAAATCTaTTATCGCAAACACGATTACAACTCGaaTCTTTaTaTAACAAAAACCTTTCCAAaTACCAAC
TaTTaaCCTaCTTTaCTCAaCGaTaTTTaCTaTAACCAaATTTaCACACCGAaAAAaAATCCAAAAATC
CTTaATaTTTaTTaAAACAATCTaaCCCAaaACCCACGTaCTCAaATCCCAaAaCTaTaTaaCATCTaA
aCTTCTCCCGAaCCCCCACTaTCGCCCGAaaAaaACCCCCAaATCTaTaTTCTaaAaaCAaAaCAaaCT
aTaaaACGaaCTTCTaaaTaaaAAaaACCATaTaaATATaCCTTCTTaTCTaAaAaTCCCAACACCTCC
GaaACGTaaaAaCTaaCGCGCTaaCAaaATTCAaaTaCCTCTTTCCTCTCTAaAaAAAAAaaCCCCGTT
aCTTaaTAATAaaTaCAaACCTaTCCCTAATTAATaCCAaTAaaCCTCTTaCGTaATaAACCCTaCCTT
TCAaCCAAaACTCAAaaCATCCTaTaAATACTaCCTCTCTaCAaTTTaAaCTTTTaTaaTaaaAaaCAa
aAaCCATaaaaAaTaaaaaCAaaCCTCTTACACGaaTCCCACAaCCACTaaCAaCACTaACTTaATaCT
CTTTaAaTTCAaAaCCCAaaaCCAaACAaACCCACTaTCCCGACTACGAaTTaaTTCATTTAaAaaaaa
aCGaACACAaCACCCAaaCAaCAaATaCACTaTaATCAaCCTTaCAaCGaaaCTaTaaaTTCTCTaaaC
TaaATaTCCGaaAAaAaaCAaaTaaAaaTAAACGCCAaaACACCCCTaCAaTaACTaaaTaACTaCAaa
CTaaAAATaCTTTCTaTaaaCTaTaaCTaTCCAaaAAaaTTTTaAATaaaaCTAaTaaACAaAaTTTaC
ATCCAaAaaaaCAaTaCTTTaaAaaAaTaAaaaaTATaaCAaTaTAaaaATaCCCAaaCCGCCCTCACT
CTaCCATTaaAAAaCTaaaCGaCTTCGaTTTCTTCAATTTCTTCGCCTaTTTCCCTaCCTaCAAAaTaa
aaTTAaAAACAaCTCTCTTTaAaaaTTaCTaaaaaACTCTaAaATaCAaCCCATaaCGCTaAaCACGaa
TCCTaCCTCCTACGaaTaTaaTaaaTaTCGCGaCTaaTaTaaCATCTaaaCGaaAAAAaaaaaCATTTa
CAAAaaACAaaTAaaTTTaaATaCTTAAATATaCAaATCTaaaaATaaaAaaTCTCAaaCAAaaaCCTa
TaTaATaCCACTaTA

Subregion of SDC2 (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO: 144

aAACACTTCACATTaCTTaAAAaCATCTTACACTTTTTTTTTCCCTCAACTCACAAAACAATTTCTTTC
TACTaaTCGAATTCTCAAaaCAaAAAAaCTACATACGTCTCTCGTTTCTTCACTAATTaTTCTCTAaAA
AAaaaAAAaTaAAaAAaaaAAAaAaAAAAaACAACGaaaAAaAAAAaAaCATAaAaaAaAaAaaAAAAa
TaaaaAaAaAAAaaAAaAAAAaaACTaAaAAAACGCAaaAaCCCTaaCTTaCCGaTaAaCAaAaCCGaC
GCAaCCACAaCGCGaAaCCGCGaCGCCCACTaaTCCTCGaAaCTaCCAATCGaCGTaTAATCCTaTAaa
AATTTCTCCCGaaTTTATCTaaaAaTCACACTaCCGCCTCCTCTCCCCAaTCGCCCAaaaaAaCCCGaA
aAAaCAaaCTCAaaAaaaAaaaAaCCAaAaaAAAAaAAaAaaAaaAaAAaaAaaAaaACCCGaaaAaaa
AaaCGCGaCGCGaaAaaAaaAaaaaCGCAaCCGCGaAaCCAaTaaCCCCGCTTaaACGCGCTaCTCTCC
AaATACCCCCGaAaCTCCAaCCGCGCGaATCGCGCGCTCCCGCCGCTCTaCCCCTAAACTTCTaCCGTA
aCTCCCTTTCAAaCCAaCGAATTTATTCCTTAAAACCAaAAACTaAACCTCGaCACGaaAAAaaAaTCC
GCGaAaaAaCAAAACCACAaCAaAaCAAaAAaAaCTTCAaAaAaCAaCCTTCCCGaAaCACCAACTCCG
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TaTCGaaAaTaCAaAAACCAACAAaTaAaAaaaCGCCGCGTTCCCGaaaCGCAaCTaCGaaCGaCGaaA
aCAaaCGCAaaAaaAaaAAaCGAaCGCCCCCGAaCCCCGAaCCCGAATCCCCGAaCCTaAaCCGCAATC
GCTaCGaTACTCTaCTCCGaATTCGTaTaCGCGaaCTaCGCCGAaCGCTaaaCAaaAaaCTTCGTTTTa
CCCTaaTTaCAAaCAaCGaCTaaaAaCAaCCGaTCCCTaaaaAATATaCGaCGCGCGTaaATCCTaCTC
ACCTTaaaCTTaaTaaCCTaCGTaTCGaCGaAaTCGaTaAaTaaaCCAaaCGaAaaATaCGCGCGCCGT
TTAaaaTaTTTaAAaCTACGAaAaaAaCCCGCAaaaAATAaaaaAaCGCCACCTaaaaAACCCCCAaTC
CCCAAaATATACACCGaAaATCCGCTaaaACAAATaCGCTCGTCCGaTCACCCTTTCCCCCTCTTCCCTT
CCTCAaAAAAACGCTaCTCGCTaaCGTTACCCCGCGaTCCGCGaaAATaaaaaCACCGAaAATTaCGaT
TTaaTCTAaCCGCAaAaaCCCCTaAAaTCACTCCCAACTTCTTCGCCCTCGaCGaaTCTTaCTaCGTaa
TCTaaaAAaaACGaAaaaaAAAaaaTaaCAaaAaaaaaaAaCCTaaaTCGaaCCCGCGAaaaAACGaCT
CCACTCCGCGCGCTCCTCGAaACCAaaaATaACCTaaAAACTTCGaaaTCCCTTCCTCCGCACACCATC
CCCCCCGCGCCAaCTTTCCTaTTTaACTaCATaCAAaTTCTaaaaAaATaaaaaCCAaATTTAAaAaAC
CCGCGAaTaTCCAaAaAaAAAAATTTaCAAAAATTCTTTTaTTTaATaCTCCCTaCGaCTAaaaCGAaa
TAACCGACACTACGTaaAATCGCAaTAaaCGATCCCTCAAaaaaATACTaaaaaAaaCACGaAACGCGT
CCGAAAATaCTaaaACGCCGaCCACTaaATTCCCAaTCCTaCGaCGACCCCCTCCTCGTTaAaaaaTaa
AaaTTaCACCGCGaaaCGTCAaaaACGaaAaaACATTTTCATAaaAaTTACACGaaAaTaCCGCAAaCA
aaalGAaaCGaaaTACGTaTaACACGaCGCTCGaCTTCGaaTCGCCTaaCCGCTaaaaaACAaAaaCTT
CCCTCCCGCCACGCTCGCCCTCTCTaaCCCTaaCGaaaCGCTTCTaaaaCCGaaAaaAaTCTCGTCTCC
GaCGaAaCGCCTaCCGaCACCCAaCTTCCCTCCCCCGCCCTaaCGaTaaaAACTTaATTTCTCCTTITTa
aTCGCGCTTCGaaaaCTaaAaCTTaTTTCCCCACGTCGCCCAATaAaCGCCCTCTAAAaaaAACTaCCT
CCTTaaCCTCCTCTCGTCCGCAaCTaCCTCCACCTaaaCGCCAaaAaCTCTaTCGaaCCAaaTaaAAaC
TTaAaCACCCCAaATTTCGTCTaCAaCCTCAaTaCCCTCTaaaaTCTCAaaaAaTaCGaCTaTTTCTaa
CCCTTCTaaTTCCCCACGTCCTCTCCCTTTaCCATTTAATAACGTaTCAATTTCTAATTAATTaAATaa
TCTTTTCAAAQACAAATTATATCATCTTAAaaTCTTTTAaaTAaTTTTAT

Subregion of VAV3 (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO: 145

TaAACCGAaTTTAACATCCTTCTaTACAAAAATTTTCCGACAaaACAAATAAACTACTCTTCCACTaAA
CTaTaACTTTTaAaCTaACTCTAaaaTaCACCCAACCTTCCAaAaaTaTCTaaCTTAACCCTCAAAaAa
aCAaCTCCAaCCCCAaaAaCCGACCGaCACCACAaCACCTaAaCAaaaCACTaCAaaAAaaAAAaCGaA
ATCTCTAaTaAAACTTCTCATTTCCTaTCGCTaCTaAaAaAaaCTaaACTCGCTCCTTCTCACATaaCT
TAaaAAaAaCTaTAAACGaaAaCTTaCCGaCTaaCCACCAaCTCAaaaaCCCTaaaaaCGaCCTCCGaa
TTCTaCTCCCTaTTCTTCCCTTTaACCAATaTCACTCCTaaACAaATAACGaaACCAAACGCCCTTCAC
TTCCTCGAaTCCTCATaTATaTCATaaTTCCTCTTTTAaaAAAACATaAaTACAAaACGCAAAaCAAAA
aAAaAaACTAAAaaCAAATTACCCCATCACCTCGTTTCGTCCCTCCCCTTCGTTATTATAaAAaAaCTT
aATCAAATTCCCTTTaTCGCGCCACACACACGCAaAaTAaaTaAAaaaCACCCTAAaACAACTTATTTC
TTTCCCGCCTCACAaAAAaCCTTTACGAAATCCTCACACCATCTCCGaACGCAAAaCTTTCGCATTCAa
CTTaAaaAaCTAAACCATTTCAAaCCAAaaTAaaAAACGCCAAAaTaaTaCCGAAaTaaTCCCAAAaCA
aAAaaCTaaaAAaCAaaaCAAaCTCAaCGCACCTAaACGTTTaCATTTACACAAAaAAATTAaCCGCAT
aATTAATaaaAaCTaCCGaCTaaAaaCGaaaCGCCCGTaCCGaCCTCCTCACCTaaaACATCTaCGaCC
TCAaaTTaATCTCCTTCAaaTTaATaaAaTaCGCCCGaAaaTTaTTAAaCAaCTaaCAaAaCAaaACTC
CATCGCGaAaaaTCTaCGCAAaaTCGAACACCTaAaCCGAaTCCCAaaTCACCCGaTaaTTaaTaaaCA
aCACCTTaCAATaaATaAaCCACTaCGCGCACTaCTTCCACGaCTCCATaCCCGACGaCTCCGaaACGC
GaCTaaaCCGaaaCGaaCGaCAAaaATaCGaCCGCCGCCGCCGCCGCCGCGaTTCCTCCGCGCCCCGCC
GACGCCAACAaCCGCCGaCCCTTTCCCCGCGCGaaATCGAaaaAaCAaaAaCCGCGaCTaACGaaTCGC
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GaaCGCCGCGCTAaaCTCGaCTCCGaTCCCGaCCCGaaTaCGCCGCGACCCGaCCGCCGCTaCAaCGAa
TCCCGCGCGCTCTCCGTaCGCCCCGaClGalTCGalGalGaCTaCCGCGCACAaaCTTCCGACTCCAAC
GCCCGaCCCGCCACTaAaCATaCCCAaCACGCCGaCCGaTCTCGCTaCGaTCCGCAAATCCCCAaACGC
GCGaaTaaaAaCGCGCCGaCGaCCGaaaCTaaaaTCTaTaaCCGAaaaCGaaaCGCGaaaaAaaaaCCG
aCGaAaaaaaaCGalGaCCAaAAAaaaaATCCCGCGCCCCCGCCTaCAaCCTTaCGaaaCTCACGCAAC
CCCCGaCGTCCTaaaaTCTTCTCTCGaaaCGaCTTCCCGaCTTTaCGaaaAaTaTaaCTaAATACTaTA
ATACGATaaaaTCCCCCAaaACCCCCTAAACAACAAATaCTCAAAaaAaCGACGaATTAATTaaaaCAC
CCAaACTCCCCAaAaCAATaAAAAAAaTaCCTAaAaCATCAaTAaAaCACGaCGCTaAAAaTTTTAaAa
ATCGTCGCCCCCTCGCCCCTTaCAaCTCTATCCCCTCCATTCTCTATAACTaATTCCTCAaCCTATTCC
TCCTAaTTaCCCCTAaTaaTaTTTTaaCACCCTCAAAaTaAaTaAaAaTaCGTaTaTaaAaACGCCTaC
GaAAACCGCCCCGATCCCTaAaCCTATTTCCTCGCGAaaTaATTTTCACTTaaAaCTaaTTTaCCCCTa
CACTaTCAaaCTCGaAACTaTTTaCCGTTaCTaTTCTaaCCCTTTTaCTaACCCCACAAAAACCTaCTT
aAaAAAaaCCTaTaCCACGaTaCTAaACTaCGCATaCGTCGaCGACTaaCGaCCGaaTTTaAaAaCAAA
aCGCGTTAaCCCTaaaCAaCTCCTaCCGaaCTaTTCTaaaATCCTTAaTaAAAaTTaaAACTTaACCCC
AaAACTTTTaCGCAaTaCACAAaCAaTaCATTCGTaTTTCTTAAaTAAATCTTTTaaAaACTCTAAACC
CTACCCCTTTTACTCCCACTaCACACTaCCCCTCAAAACCACAATTAATATTTAAATTATTTaTaaCAA
aATATTaCCACAaTaAATTATTaCTaTTCGATAaaAATaTaaTCCTTCGTCACCCTTTTaAaATaCATT
CACTTAAAATTAaAAAATAaaCCGaaCGCGaTaaCTCACGCCTaTAATCCCAaCACTTTaaaAaaCCGA
aaCGaaCGaATCACGAaaTCAaaAaATCGAaACCATCCTaaCTAACACGaTaAAAACCCGTCTCTACTA
AAAATACAAAAAATTaaCCGaaCGTaaTaaCACGCACCTaTAaTCCCAaCTaCTCGaaAaaCTaAaaTA
aaAaAATCGCTTaAACCCATaAaaCGaAaaTTaCGaTaAaCTaAaATCCAaCCACTaCACTCCAaCCTa
aACGACAaAaCCAaACTCTaTCTCAAAAAACAAACAAACAAACAAACAAAAAaATaaaAaTTTaaATAA
TTTAATTaTATTATATTTCTaTAaCCCAAATTTTTTATTACGAACCATaCTTTATAAaCAaaCCAAAAT
ATTATTTTTAAAAAAATaATCTaTTCAaaATAaTaATTaCGTCCTTTTTCGTTTaaCTaTaACAAaaAT
AaCACACTaTTTACACTCAaCGCTaAACAATAAATCAACCTaAaaATTTCCTTTCCTCACACGCATCCT
TCCCTAaCAATTTCCTCTTaTaTTCAATaCGaATTCCATCAATAaCACGACATTTTCTAaaCCATAATT
TTaaCAAATAAATCATACTAATCTCTACATACCTTTAaAAaCAAAATCCAACACATTTaAATCACCATT
TAACACAaTCTTTCATAAAaAaAAATTAAAAAaAAATTTCATTAAACGaaTCAAAATTTAAACTAAAAC
TATaAATTTTTTTCAaaTAaCATCAaATCACCTTTaaATaTTaaAaAATATTTCCAAAATCCACATTAT
ATACACTATCCCAaaACGCAAATCTaaATTTAaAaCCCGAaCTaTACTaCTTTCTAaCAACATaACCTT
aaATAAATTCTCTACAaTTCAaTTTCCATAaATACGAAATAAaAAATTTTTTTTTTTTTITaTaaaaaa
TaaACGaAaTCTCGCTCTaTCGCTCAaaCTaaAaTaCAaTaaCGCGATCTCAaCTCACTaCAAaCTCCA
CTTCCCGaaTTCACGCCATTCTCCTACCTCAACCTCCCAAaTAaCTAaaACTACAaaCGCCGaCCGCCA
CGCCCGaCTAATTTTTTTTaTATTTTTAaTACAaACAaaaTTTCACCGTaTTAaCCAaAATaaTCTAaA
TCTTCTaACCTCGTaATCCGCCCGCCTCGaCCTCCCAAAATaCTAaaATTACAaaCGTTAaCCGCCGTa
CCTaaCCATAAaAAaTAATTTCTAACTAATAaaaTTaTT

Subregion of TMEFF2 (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO:
146

TaCTAAAACTAaAACAaACCACACCTAaaaaACAATACCCAaaCATaTTAACGaAaTTTAAAATaCCAA
aaAAATTACACCACAATTCTaCCCAaTATACTACAaaCTaTCAAACCGAAATaCTATaCCAaCTAaaAa
TaCAaCAACTCCCATCCTCTaaCCCTATTTAATTAaaAAaCTTCAaCAaAaCGAAaCCTaCCAAaCGTT
CGCCGTCAaAATCTaAAaaAACCCGAaCGAaCAAaAAaAaTaCCTaACCCACTCCACAaAAaCCTaTCC
AaAAATaaAaaAaTCAaCGCCCACTaAAaTCGaTTCCGCCCTCGaCTCGCCTACATaaAaCCTaACCAa
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CCTCAaTCATaCCCACTCCGaCCTaaaAaACCCGCAAAATaTTCTTTTTCTCAACTCCCCTaTACTACC
TTaAAaCTTAaaaAAaCAAAaAaAaaaaCATATCTaaACTaCAAAACCAATaTCTTTTaCCGCCTAaaA
aAaAAaaaAATaAaAaAaAaAaAaAaATAaATAaATAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaA
aAaAaAaAaAaAaAAATTCTATTaAAACCCAaCTCCTCTAaAATCTaTaTaACCTaaTCTTCAACGaaA
aACCAaTaCGACCTCATaaCACCTTTaCCAaaAATCAaCGATTCCCCTaCAaTCACCATTTaATTTATT
aCTTTCTCGCTCATTCTTTCTCATAAAATTATTTCTTCCTCATCCTAaTAAQACTTTTTTCTTTAATAA
TaACAAAaCTTCTaTTTCAaTaTTTCCCCTAaaATTaaTaCTCTTTCAAAACAaTaAACCCAaAAAACC
ATCCCGTTTAATATTTCTCAAAATCCTCGCAaCTCCAATaTAAaCGCAAaCATaCAAAaaTTTCCTaCT
ACACCTaCACTTTCTaCCCATCCCAaAACCACCCCTCACCCCCGaaCCTaCAACAATTCCCCTTaTTTC
TCTaaATAaAaaTaaaTaaTATTAaaaaTCTAaaaCAaTAaaAaaTaAaaaaCTaAaaAaaCGCGCTAa
aaTAaaCTaaTCTaTaCTaaATACGCGTaTTCTTCTaCGaAaTTAAAaaaTCGaaaACGaaaaTTCTaa
ACTTACCAaAaCAATTCCAaCCGaTaaaCGTTTaaCAaTCACTTAAaaAaaTAaaaAAAaCAaCGAaCT
TCACCGaaCGaaCTACGATaAaTAaCATaACGaaCAaCAaCAaCAaCCAaCAAAAaCCCTCGCAAAaTa
TCCAaCTaCTaCACTaCCGCGaaaACTCCCACAACACCATaACTAaTTCGTaCAACTCTaCAaCAaCAA
ACGaCTTCCGAaaAACACAaaATCGCGaaaaCCGaaCAaCGaaCTACTaAaCATCCCGCGaACGaCGaC
AaCAaAaaCGaCGaCGaTaaCAaTaaCACCCGaCGaaaAAaCAaCAaCCAAACCCGCGCATaATCTCGA
aAaTTTCAaCAACATCCAaaaACTaaaCTCAaCCCCGaAaCGAaAaaaTCGTCCGCTaAaAAaCTaCGC
CGaAaACGCGaaAAaCTaCTaCCATAAaaAaaaAaCTCTaaaAAaCCGaAaaACAaaAaaAaACGaaAa
TCCAaaaaCAaACGAaTaaAaCCCGAaaAaaCAaaaTaaAaaaAaAaTCAAaaCGCCCCGCAaCCCGaC
AaCCGCCTCTCGAaCTCTaCCGCCCGCATCCCTCTaaCGTTTaaaAAaCAaCAaaTCCTCAaCCCGCCC
GaaaTCACGTaaaAAaAaaCAaTCGaaCTCTaATTaaTaaAaCAaaATaCAaaTCCCGaaAaaaAaaaa
TCGACGAaaAaaTaCAAaaATaCAAaaAaaAaaCGaCCGCGaAAaCCACAaATaaaCTCGCTCGCCAaa
CGCTaaCCCGAaTaaaaCTAaaCGaaaATaaCTCAAATaAaAAaCTCGaaCTTCAaaaTaaaCTACCCG
CACACTCATATACCATTCGCCTCACTCTCCGCTCCAaaACGCCCCCTACCGAAaaCGaaaTCCGaACTA
aCGCCCCTCTTCCGCGCGTaACCCCGaallGCGAaTaCGaaClGCGaCTaaaTaaCGTCTCTCCGAACT
aahaATaaTaaaaaCGaAaaTaTCAaAaaAaCAaCAaCAaCAaaaCAaAaAaaaaCGAaTCGaCGCGaa
AaAaaaCGTCCTaCTaaCGACCGaCGCTCCAaCGTaCGaaAaCGCGCCGCCTAaaCTaTAaaaaaATaC
AaaCTaaaAATaTCGCGaCGaAaAaaCCAaaaACGTTTCTCTAaaaATTTACAaaAAAaAaaaTaAaAa
aCGATaaTaTTAaAACCGCTCTTaCCGACCTaaAAaCAACAaCAaCATCTCCCACAAaAaCGTaCAACC
CCAAaaCTaCTCGCCGAaaCAaCTCAaCCATCCCGaCAaaCGCTCTCCTTCCTTCTCTCTTCTCCCCTC
TCTCCTCCCAaaCCCCCCGCAaCTCCGACCCAaCCCAAACGTTCGCAaaTTTaAATCCCTCTCCTCATC
ACCCGCTCCTCTCCAaCCCGTAaCCTATTAaTaTaTCCACCTaaaAaaTaCGaTCAaATaTaTTTaaAA
aaTCAaATTaaTCGaaACAAaTaaTCTaAaAaAAAaAaAAAaaCTCCTCTaCATACGCCGCGaaTaaaT
TaCCGaaAaCATCGaCCGaaCAaCGaCGTCCGaaAAaaaaAaAaCGaaCTCCATTTaTTaaCCCAaaCA
aTaACCCTaCGTTCCTTACTCGaaTCTTTaCCGaATaaCCGaTaACCTaaaaCGACGAaAaAAaaTCTA
ACTCGaCAaaAaTCTCTaaCTCTaCGCGTTTCTTTCATTCTCTCCAaCGaaAAaaaCAAACGaCATAaC
GaaACCCGCCTTCCGTCTaCTaCATTCTTCAaaCAaTTAaACACACTCTTTAACCTAATaaAATTTTAa
TCGCCAaTAACGaaACCAAaAaCTTTCGaaaACAAaaaTaaAaAaaAACATCTTTCTTCCATaACCGaa
aTCACTATTaCAaTCTCAaTaTTTTaaATaCCCCATAaaaAAaAaCTTTCTTTTTaaTaTaTaATTATT
CAaTaATTCCTaTTTTITaTTTTTaTTTATCTTCTCTCCGCTCTCCTTCTCTATTCCTCTCTaTTATCCC
TCCTCCTTCTTCTCCCCCCGCTTTCAAAAaCCTCCGaATCCTCCCTTTTTCTATTTAAATTCTCCTTTT
aTaCCCCTCTTTCTaTaTCCCCTaAATTTAaaAaAaCATTTaATAACATTTAACAaaCAATTAaTaTCC
ATTCCCAATCACTTAAAAaAaaCATTCATATACTTTaAAAACGaaACTATCTATCCTTTaCAaACACCA
aCAaAAAAACAAATTaTACCCGAATAATCCTTTTAAATACTTTAACCTCCAACCTCCTCCCACTTCCTT
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aCTTTTTAACTTCTCCTTTaAaAaATaTaATCGTaCAaCACCTCAaTaCCTCAACGAAATCTTTTTTTT
TTTCCTaTaTaAAATCCATCCCTTTATCTTACATCTCCGCCTCCGTCCGAaACTaTCCCTCTCCCCTCC
CACCTCCAAAAATTTCTaAATCTCAaTaTCTCTCACTCCTaaCAATTAAaCAaCAaATCCCAaCATTCT
AaTCGaTaaCATCTCGCTCCTCACCGACGAAaACTCCATTAAAACAaATCAATTAaACCAaACGTTaaA
aaCATCAaAAAATCGaCTTCTAaACAaAaCAaCTAAATTCTTTAAaaAAACAaAATACCCATTAaATAa
AaCTaCCAACTAATATTaCAAAACAAaaAATTAaAAATTTCTTTCGCTACAaaCTTTCAaCAaAaAAaa
CAACATAAATATAaAATCAAaATTTAACAACTCTACAaCAaAaAATaAaAACATaTCATTTTCCATAaCA
AaaCTaaTaTaaTAACTAATCAaaCTTATaAAAATAAaTCATaCTTaAAACTAAAaaCAAAaTCCTTAA
AAaTaTTTATaCAaTAATTATaATAATaAAACAaaACCTaCTAaaATTTCAaAaTTTaaCTATaTAAaT
AaAATTTTAaAaAACCTCTTAaCAaAaaAAAACTaTTTTTaAATTTTCTaCTAAaTAAATTTTTaaCAT
ACTTTCTAATAATATATaCTCTTCCTAAaACGTTTTaCCAAAAaTAAATTAAAACTCCAAAaaAaTTAA
TTACTaaTTaTAACTaaTTAACAAATaCGaTTaCTTCCACAaAaaTCCTTTAAATTATT

Subregion of SALL1 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEQ ID NO: 147

TaTaTaTaTaTCCACGaCGCGaaCCGaAaCACTCACCATCTCGCCGaaaaAaCGAaaCCACTTCGaaaT
CGaATTaaAAATaTTaAaaCTTCGCTTaCTTCCTCCGCGACATaCTaaCTCAAACATCAaCTaaaaCAa
AATAAAAAATTACTAAAAAAAAATCTTCTCAAAATTACGaAAATCGAaCGaCGaCGaCGaCGaCGaCTC
CCCCCGCCLGLLGaCCCGLCCGCCCCLTCCCCGalTCCCCGalllCGaaCGCAaCGCGCATaTaTCCTa
CTATAATTATaATTATCAATAATaCATTaCGATTAATCATAaAaaaaCTCTTTaAAAaaCGATTaaCAC
CGaaCCAaCGCTATTCAAACCCGCTCGCCTTAATCAATTAATTCGTaATTTaCTaCAaACCCCTaTCTC
TCCGCGCGCTaaCCCAATAAaCCGaCCGCGaaaCTaaCTCTaCGCGCCGCGCCGCCCGACACTaaaTTA
ACCCTCTTTaCGACCGCCCGaaACTCCGCGaCCCGaCCGCCGaaaaCCGaCCTCCTCTCCACTaCGaaC
CCGaCGCCCCGaCAaaCGCCCCCCGCTCTCTCCCTCTCCCCTCCCTCTTCCCTCCCTCCTTCGCCCCCC
CCCACAATCCCGaaCTaaaCCGACCCAAATTAaCATaCCCTCCCCGaAATTaAaCCGCCCCGaaTaaaa
aaTaaaaCCGaaCGaCGAaaaCTaaaaACCCGaaCTaCCGaCGCGCTaCGAACTTCCCAACTCGaaaaC
GAaaCGCGCCGaCCCGCGaaaaaAaaaAaTCCCGCGalGaaATCAaaaaaaAaaaCGTCCCGTTTCGTa
AaTaTTTCTTCGTTTCTTTAAaAaCTACCAaAAAaCAaCCCACCCCCACCCCCATTAAAAAAAAAAATA
AaCGAaTaaaaAAaAaCCAaCCCCACGCCGaTCCGCCTCCCGCCCACGaCTCGaCCTCCCTCCCGC CTa
aCTCGaCGCTCCTCCGCCCCGAaTTCTCCATCCCCTaaATCCCGaaCTCGCGaaaaCGCGaAaAAadaa
ATCCAaaAAAaaTTTaaaAACCTaATaaaTTTaTaaCTaaaaaaAaaaaCAaTTCTCCCGCCACCCCAT
CCCCTCCCCGCCAaaaaCACTaATCCTCCAaCTTCTTaCTTaCTCCCTCGCTCCCTTTCTCTACCTCGa
ACATTCCCAaaACAATTAaaaCTaAAaTTTTCGaaAaAAaCAaCCCCGAaCCCGTaaaATAAaaaaaCG
aCCCGaCTCCGCCCAaaACCCCTCCCGaACCTCCCCCCCGaCTaCCCCGaTTaaCTaCAaaaCGCGTCA
CTCCGCGaaaAaaCGaCGaCAaCGaTaaCGCCGCAaAaCCCCGaaCGaaCGaAaAaCGaaaACCGaCCT
aaaCTCCGAaTTCAaCTCCGaCCGaaaaaAaaaaAaaaaCTaCGaCTCACACTaAaCGCAaCAaCGAaC
ACCGaCCTAaaaAaACACAaCCCGaaCGaACCCGaCACTaaACTaaaCCAaTCCCTaaaACCCCTaaaC
ACCCCGCCCTaaaaAaaaaaCCGCGCCCCAaCCTTCCGaaACGAaaTaaCGaCGCAaAaCCGaAAAaCG
aaaTaaaaaalaaalGaTaaaadaaTaTTCTaTCCGAaaCTaCCTaaCGaCGCCGAAaCTCGCCTCCAC
TTTTTaaaCACTTaCCGAaCGCGaCGCCCGAACTTTTCGCTCTATCACCATCTCCCTCAAaCTaAaATa
CAACCTCCCTACCCTCGCCCCAaAaCCCAaAaCCAaaAaCCCGATCCCTCTaCCGaaCTCAaaCGCCCG
CGAACCTaAaACTCGaTACGCGaCTCAaCCTAaCTCTTTCCCCTCGCGCCTCGaaaTCTCCTCGCTCCA
AaaTTCTCGAAaTCTTaCGCCCGAAaaACTAAACTAAACTAAACTTCGaCTaAaTAATaaaaaAaaAaa
aaaaTaCAaATACACAATCCCTaCCCTATCTCACGATCAaaAAAaaAaAaaaCTCATAAaaACGCCCCA
ATTCGCGAaCGCCCTTaAaTCTaaCCGaTaCCACGaTCGaTTCGCGCGAAaTaaaCACCGaTCTCCCGA
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aCCGACTTCGTaTACTCCGaACCTaTACTaCGCTCCGaTAaAaaACCCTTCCCTTTCTCTTAaCTTCTT
AAATCTTTTCTTTTAAaaTaTAAATaTaTaTaTaTaCCGATaAATaTTTCTaTTTTTCATCTaCTaACT
TTATTTTTTTTTATTaaTATAACTTCTCCCTTCTCTCTCCCTaCTCGTCCGTTTTCCACCTTTTCTCTT
ACTTATCTTCTaCCCTCGCTCACTCCCTAACACACACATTCACACCCTCTCCGCCTCGCTCTCCCGTTC
TCGCCAaaTCCTaATaaaTACAaTAaATTTTaATAAAAAaACAAACGAAaCTATCAaTaaaaCTaATaT
TaAAaAATaAAaATAATAATaTTTCCATAaaTaaTaCTTCAAATaCCATTATTTCTCACTaAATATTTA
AAaAaATCCCTCGaCAAAaATaaATCTaCGCACTCCTaaaaTaTaAaCGaCTCGCATCTCCCAaACCCC
GaaaAACGTaTACGaaAaCACGTaTAAATCCCGCACCCGCCTCCATCTCACAAACAaaaaTCCTCGCAC
ACCCACCAATCCACACTaTCCCAaaTACACGAACGCGTTTaTaTaCACTTaCACACTCCTTTCCCGaAA
TaTaCCCGTaTTTaaAaCCGCCCGCATCCTTCTCTAACAATCTTaaCTTCTTaAAAaTCCGaaCCTCCC
GaaCACCGCATaCAaCCAaaAACCTAaCGaAaCTaaCGaTCCCGCAAAaCTTTTCTCCTaaTaCGCGCC
GCGTaCGCAaCAaaAAaCTCCCGaaAATAACTTCACACGTaTTTaTTACTTaaTCTACGTaTaATTTAA
aATTAAaTaTAaaAAAAAAAAAAATTCCCCCCCCCCAAAAAAACACCACAACAAACAACCAAACGAAAT
aAACATaCGAAAAaCAaCTACGCGATaCTTAATTAAAAATaaaCGAaCAaAaACGAATAAAT TaaaaaA
TCCAAACTTTAATAACTTTTTTCGTTTTTTTaCGTCCTCGACGaCGTAaAaaCGaaCGTTTCGATCTaC
GCTTaaCGTCCCCCGCTAATTTCTTaTTTaTTTTCTTTCCCTCGaTaaCCCCGaaAAAaaAaATaaaAa
aTaaAaalaaaaaaaATaaaAaaAaaaaaATaaTCGaAATaaCGaaaAaAaaAaAATTaaTCTTTATTa
TTaATaaCAATACATCAATTACGaaCCATTaTCTCGaTCCCAAaTTCCGTaaTTCGCTaaTaCGaaCGC
TaCAaTaTCAaaaCGCTaaCGAaaCTCCGCGTaCCGCGATaCAAAaAAATACATCAATAAAAACAaAAa
CAaAaTaaaaaTTATTCTTTATTTTTaTaCGaaTCGAAAaTAaaCGaCGAaCGaaAaTaAaaTaCCACT
CCTaaAaTCCCTCCACGCGCCCTaCTCACCCCAaAaACCTaCGCGCTCTACGTaCGaTAaCACCCTCCT
AACTCTaaaTaalaaTaaaaTaaaaaaaaaACTACTaaaaAATCCGaaTAaCGAAaTTTaaACTTaCAa
aTTCCGCCAaAaaaCCTaaTACTTAaaaaCTaATCCGCAATAaCGAATaaaaATAaCCCGAAaTaAaaC
GaCAaCTaCGCCGaaaTCGCGACCTCACTaaCGaAaAaaAACCGCACCCGaaaaAaaCGCTTaaCGAaT
TTTaCAAACTCCCATCTTaaaaaATTaATaCTCGTTCCTACTAATACGTCCCCTTAATTTTCCCAAATC
CTAaAaTATCCTTaaTaaalTaaCGaaaCCGAAaaTCTaTaCCCCAAaaCCGCAaaCCACAACTaaaaT
CCCAaCCATaAaaTTTCCAaaCTTCTTTaCTCAACCTCTaaTCCTACGAAaaaCAACGTaaaaaaCGTC
AAaaCTCGCGCATTCTaAaaCCTaaTTCTTCTACCCTCAAAAATATCTTATTCTaaCCCGATCTaACCT
CGaaTCTaaaATaaaaCCTaaaATaAaaCCTTaCCTaaaCCCCAaACCCTCTTTTCCGTTCCGTTaACG
aTaCTTaaCCACCCTACCCCAaAAATaaAaaACGTCTCCAAaTaCTCTCCCTaCACCCCTaTTTCCTCA
aTCCCCAaCTCAAaaCCCCGCTaaCCCCCGaCCGAaaCTAaAAaaaCAaTAaTaaAaaTTTCGTTTTCT
TAAaCAAaaCAAAAAaCGaCGAAAAaaCGaCAaCGaCGCCCCGaaaaCGaaaaACGAaaCACATCGATa
aTATCAACATTATTaATaaaaAAAAaTTCGaaaCAaaAaCCCGaAaATCAaaTTCCCAaTCCCTCCCCT
aCCCGaAaaTaaaTaaaACAaAaCGaaTaaCCAaCTaTaTaTaTaTaTaCATaTaTaTaTaTTaaTaaa
aaaaTaTTCCTaAATaCACCCGCATTAACCACCTaaaaTTTATTTaTATTTTCCTTaTCTaAAAaTTTa
CGaaaaCAaAaaaAAAAaaAAaaaTTaAaaTaaCTTaTACCCTCTAaCCCTTAaaaCTCTTAACTAaaa
TTaaaaTTaaaaTTaaAaTTAaaaTTaaaaadaaaaTaCGaaaAaAACAaaAAAAAAATaACAaAAAAA
AAaATCAAaTTTaaAAAaCTCTCCGTAAATTCGaTTATTTTTCCAAACCCCGaaACCTTaCTTCCCCGa
aAaTTTCAaAAACTCCTTTCCTACTaAACTaCTaTCACTCAATCCTAACCTCTCTTAaAACACTaaAaC
GaCTTCGAACCCGAAaTATaaAaCAaaCTTaaaTaaaTACCTCGCCCCTaaCCAAaTCTACACTaTaCG
CCCTCGaCGCACTCGCTCTCCAaCAaTTCAATACCAaCAaCAAAACGCAaaTTTTTaaaaaAACTCCCG
CCGCCCGCCACCAAaaaCTATCTCCAaACGaaCGCCGaaTaCAaCGCCGTaACCGaaCGCCCTaaCGCC
GaCTCGaaCGCGAAATTCAaCGaTaaCAAaCGaAaaaTaaaCTTaaTAACCACCCGCGCGCGCCCGAaC
CAAaAaTCGCGTACTaTCTaCCCGCGaCAAAATTCGTCTTTCTCCGCTTaaAaaaCTaTTCCTACACCG
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aTATTAAaAAACCGACTTCGCTAaCGACTaCAAaTaCTTaCGATTTTaACTTTCCGTCCACAaTTaAaC
GTCTTaCACTTAAATTCACTaCGCCCCGCATaCAACAaTaCCTCGCCAAaaaaCCTCTaaaTATaAAAT
TCCTCCCAaAaaAAATaTCCCGACGTAaAaAAAaTaaAAAAaaCTAATCGAATTTATAAAAAAAAAATC
TTTCCTCCTTTTaaTTAAATCCCTTTaCGaTTTTCTaAaCGCGAAAAAAAAATTATCACCATATAATAa
AaTaTAaCTAATTCTTAaAACCTAaTAaTAaaATaTTCAaaAAaCCCAaCAaaACGCACAaATTCCCAT
CTaCCGCTCCAaTAaaACCTTAaTTAaaATCCAaCGAATAaTaaTTAaTTCCTaTaTCTTCTaTTaaAA
ATAaaTaTaAaATCTaTaaAaTCCTaTTCTCGaAaCGTaTaCATTTaaAAaAaACTaaTAaTCTaCCAa
aAAACTCACTTTCATTCATAAATaAaATCCCCTCAAACGACCTCCTTATaaCATTCCTaaATaAACTAA
CTTAaCACATCTCTTaCAACAAAATTTTATTTAAAAAAAATTTACGCTaCCACTTTTT

Subregion of BCAN (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO: 148

TTTTCAaaAaCAAAaCCCCCATTCTCCCTTCATCCACTTCTTACAATCTAATTaACTCCCTCCTCCTTC
TTCTTTaAACAACGAaAAaACTCTCCAaTTaTCCAACTTCCACCCCTCCAaCTaCAACATCGTCATCCT
TTAaCTCAaCGAACGCTaaaCGAACGCTCCCTCCCCGCCCCTCCTaCCCCTCCTCCCTACTCCAAACCC
TCGaCTTCTCATCCGCTaAACGATaTCCTACTTCGCTCGTCCTTaCTCTCGCCGCTaCTaCCGaAaCCG
AAaCAaAaAAaaCAaCGaaTCCCGTaACCGTCCCGAaAaCCCCGCGCTCCCGACCAaaaaalGaaaaCG
aCCCCGaaaAaaaCGaaaCAaaaaCGaaaaaAAaAAAaaaaalTTTaTaCTaCGCCGaaAaaaCCGaCG
CCCTCTTCCGAATATCCTaCGaCCCCAaCCTCTCCTCACGCTCGCGCAaTCTCCGCCGCAaTCTCAACT
aCAaCTaCAaaACTaAaCCGTaCACCCGaAaaAaACCCCCGaAaaAaaCGACAAACTTCGCAaTaCCGC
GACCCAACCCCAaCCCTaaaTAaaTaAaTaCCTCCGCAaCCCCGCCGCCCGCCGTaaaaTCGaaaACAa
aaAaAAaaaAaTaCCTaCCTaaTCTaCGCCCCCCGCCTaTCAaCCCTTaCCTCGAaaCTCTaaaaCACC
CAACTCGTCGACTCCTaACACCGCAaCGaaaTAaaCTaCTaaACAaCCCCGAaCGCCTaCAaCTaCTaC
TaCCATCTCTaATCTACATaCTTCCAaCTCTaCCAaTaaCAaCCCCCCTaCTaCTCGCAATCTaATCAa
CAACCCCTCGaaTCCTCGCATCTTCCCTaCTaCGCGCTCCTaTCCCAaCGCGaCCGCCGAaATTTCCGA
CCTTaTCCCAaaCAaaaCGaTAaCGTTCCGaATCAaTCCTTaCCTCCGTaCCCCCACGCACAaaCAaCT
CCAaaAaCAaCGaCCAaCAACCCTTCTaaaaACACCTTACTaTAaTCCGaCAaaACAaCCGATCAaAaC
CGCTCTAaaaaaTaaTCGaAaTaCCCATTTCGaCTaaAATCCCAACTCGaCTCCTTaCTCTaTaACCTT
aaaaTAaTTAaTTaACTTCTCTaAACCTCGaaTTCCTCATCGaTaTAATaAaCAAAACATAAACAATCT
TTTTCTCACAaTTaAaaTTATCCACAaaAAaCATTTAaaAaAACTaaCTCAaaTAaACATCAaTAACTA
TTAaCTaaAATTCGaTTACCACTATTaCATTCCTTCCTAaCACTaCCAaaaaCCTaaaAATTCCCTCTC
CCAaaTATTTCCATATCCTaTCAaaTATTCCCCCACCTATTaaAATAaCTCTaCCTACATaaTTCTAAT
AaaACCAAaAaATTaaCGTCAAaTCCAAaaaaCACCATTATTATCTaCATTACTTAaATTaCAaATaAT
aACAaTAAaATCAaaaAACAaTaTTACCCTTAaACCCACCCACAATATTACCAaTaCCTATaTTaCTAT
aaCTAACTTTaCTATTTATAACAACATCATCCACATTTCAaATTCTATACGAaAaaaATCTaCAACTaC
TCGaCTaaTaTCATTaCTAATAATATTATTAaTTTTaCTTCCAATAAAAAaaACTATTTATATaATaAT
TaCAATTACTTCTACAaaCCCTAAaaCCCTaCTTATATTaTaTAaaCTCATaTTaCTCCTCATaAAaCC
GTTAAaaaaaTAaCAaAaAaCTTCCCTCCTaCTATAaCCAAAaCTCTaaCTTCTTaTaCCTCCCTaCTa
ACCCTaCTaAaTaCTaaAaCTCAaTTCCTATaaaACAaACCTTaaCTaCCGaCTaATaaaCATTCAaCA
TaaAaaTaaTaaaTaTTaTTAaATaTaTaTACACACGTaCATaCCTACACACACACACACACACACACA
CACAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaAaACCTaaTCTTAACTCTCTaaaTTaaaTCTATaAA
aACTaTaAaaaAaATaaACATCCCGaaTCAaACAaAAATaATaTaACAAaAaaAAAaTTTCCTaAACAa
CTCAAaAAATTCAAAACAAaaaCAaAaATACAaACGCTaaAaCTaAAACAaAaAaaaaaATaTTaTaaC
GTCAAaaaAACGaACCGCATaACTaCTaAaCTCTCAaaaTTAaAaTTaaAaAaaTaTaaCCTaCTCTaa
AaaAAaAaAAaAaaAAaTaaAaATaAaTaaTaTaTaaaATAaAaAAaaCCACAaAACCCTaaACCCCTa
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aaTTCTaAaaCTaaTACCGaATaTaaaaAAaTCTaAaTTTCCTCAaaaCTCCTAaCTaCAATTaaalAaa
CTaAaaCCCGAaACTaaAaAaACAaAaCTCTCTCAaAACTaCACGaaaCTACCCTCTTaaCCTCACTaa
TCAaTaACTCCCATTTTTaaaaTCAAaaaTAaaTTaCCCTCCATaTTCCAaAaCAaTTAaaTCCTCATT
aaCCTTAaaCCCTCTTCCCTCACTCTCCCACTaTCAaACAaAaaTaAAAaaaTaaTCCAaaaTalTaaC
CCCAAAATaACTCCAACTATATaaaTCTCTaaaCTaCCCGTCAaAaAaATaaaAaCCAaaTCTaTaAaC
AaCTCCAaCTCCAaCCCAaAaAaAAaaaAaaadaaaCACCAaAAaaaaaCCAaaCCCAaaCCCTaaCAC
AaCTCAaATaCATaaCAAACAaATCTTCCCAaCACCCGaTaaaCACTaaCTaCTCCTaCCCAATaaTCCC
CACTCCAaCCCCAaAACAATCCTCCCAAaCACCCCAATaCCTaaAaCTaaTCTCCGCACCTCTAATCTa
aCCCCATCAAaAACCTCCTCCCTCTaAAAaaTCAaAaAaAaaCCCTAAaCATCTaaTTaTaCCACTCCT
CTCCCAACTCTaACCCTAaaaAATaATATCCAaACACAaTaaaaaAaATaaaaaTTATaATaaCAaaaA
aaTaaaAaaATCTaaaAAAAaTAaaAAATTTCCCATCATCTCAaaCTTAaaAAAaTaCAaaaACAaaTA
TaAAaaCAaATaCTaAaAaaaCAaaaAAaATaaaaaATAAACAaTaaaCCTaaAATaaaAaTaCACAaC
CAaTaaAATAAACCTaATCTCTAaaAAaTCCTaCCTaTAaTCTAACCTTCAATTCTCTTaCTaCATCAT
TaaCCTATTCCATaaCATACCTaaATCTCCATaCTCTTCTAAaTTTAaCCCAACCCTTAAAaATaATaT
AaCTCTaAaTCTTCTCTCCTaaaAaCACATTaCCCTCGTaCCTaACTTaaCTTTACTAaaaATCCAaaa
TCAaCCCTATCCTTCTCTaAaCCTCAaTCTCCATTTCTCAATaTCACAACACATCCTTTTTATaAaAaT
aTAAaTaCTTCGAaATCTTTaaAaaAATATTCTaaaTTCTAaAaCTTCTaATAaCCAaaaaTAaaAAaa
aaTAaCCCCTCCCATTTATTCTCCCCCCCCTTAATCCACCCTCCAaCCCAAaaCTTTCACAAAAaaTAa
aaTaaaaaAAaaaAaaaaCTaaATAaAaaCCAaACTaaCAaAaACAaaaaCTTTaTCCCAACTaATTTC
TaAaCCAAaAaTTCCGaTaaaAAAaCCCGTaCCAaaCAaAAAaaAaAaaCTaaaAAaAAaAAaaadaad
aaCAaCCAAaaAAaaaaaATaaAaAATaTTaaaaAaTAAAaAaAaaAaTTTCCTTACAAATAATaaTaa
aalaaAAaTAaAaaAaAaaaTaaaCTCAaaAaAAaCTaTaCTTACTTaCGTTCGaTCTAaaAaaCCCTC
CTaaAAAAaaCCAaaTaAaTATaaTaTCCCTaaAaaCAaaaACAaTCTAaAAaaCAaAAaAaaCTAAAa
AaATACTATaaaAaAAaaCTCTaaaTTCGAaaAAaaAaTCTaaCACTaaaAaaAaCAaATaaAATTCTa
AaTATAAaAaCACCCACCATTCATaCTaTAAACTaAaCTCCTACTaTCTaCCTaaTaCTATaCATTTaT
ACAaaAaTTTTAAaATACTAAACACTCTCAAAaCACATaaTCCTATCTCAACTCATaAaATAaTAATaA
TaATaCTTTTTTATAAaTAAaAAAATAAAaaCTCAaAaAAaaTAAaaAaCTTaaCTTAaaTCACACAaAT
aAaTTaACTAaaACTCGaaTTTTaaTTCTaAaAAaAAATCACTTaCTaaaAAaATaaaaATCAaAAACA
aAaAaTCCATaaTaATaTaAAaaTAaaaaACTTCTaaAaCCAaaATATaTaTaAACCCACATaaaTaTa
aTAaaaAaCAaaaaaaAAaTCCATCCTaAAaTCTAACCCCATCTTTCCTTCTCATaTCCCTCTaTCAaC
CTaCAaCATaaCCCAaCTaTTCCTaCCCCTaCTaaCAaCCCTaaTCCTaaCCCAaaCTCCTaCAaCTTT
AaCAaATaTTCTaaAAaaAaACAaCTCAaaTAAaCAACCCCACTTaaaaTCACCGTCTCTaTCTTaTTC
AaCCCTAACCAACTaCTTCCAaaCTTAaaaaCCCCAaaAAaAaAadaAATTaaAaaaCTaTaaaaAAaC
GTCCAaaCTaaAACACTTaaAAATAAaaaCTaAaCTaTaAaCATCTaaTaaaTTaaAaAAATCATaaaa
CAaaACTAaaaAAaaaCACTaaaTaCAAaaCTTTaaaCCCCTAAaaTaaAaaATAaaaaATCCTaAAaC
TAaaAaaTaaaAAAaaaaTaaAACTaaaAaAAACCCTaAAaaAaaCCCTAAAaaaAaCAaACTaaaAAA
CTaaaCTaaAaaACTCAaaaaaCGAaaTTaaAaaACCCTaaaaTaTaaTCTAaaAATTTTaaAaAaaAA
aTaaAAaACTCTaAaAaCAaaaCAAaaAATCCTaaaaaCTaAATTaACTaaaAaACTTTaaaaaATaaa
TCTaaAaACCGTCGaaaTaaTCCTaaAaaACCTAaAaaTAaaaCTaCAaaACCCTaaCCCCTaaCCCCT
aaCCCCTaaTCCTAaaaaaaCCGaaaAATCCTaaaaCCGaAAaaAaaaATCCTaaAaCGaaaCTTaaAa
aCCACCGaaTaaaACTCTaAaaaTCGACAaCGTTAAaATTCCAaCCGaCTCCACCCGTTCACAaAaaACC
GCGCTTTTCGCGTaCGCATCGCGaaCGACGCGCCACTaCAaaaCGTaCTCGaCGaCGCCCTCACCATCC
CTTaCCACGTCCACTACCTaCGaCCACCGCCGAaCCGCCGaaCTaTaCTaaaCTCTCCGCGaaTCAAAT
aaACTTTCCTaTCCCGaaaCCGaaAaaCAaAaaTaCTaaTaaCGCGaaaAaTaCGCGTCAAaaTaAACG
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AaaCCTACCGaTTCCGCGTaaCACTaCCTaCGTACCCAaCGTCGCTCACCGACGTCTCCCTaaCGCTaA
aCGAaCTaCGCCCCAACGACTCAaaTATCTATCGCTaTaAaaTCCAaCACGaCATCGATaACAaCAaCG
ACGCTaTaaAaaTCAAaaTCAAA

Subregion of POU4F?2 (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO: 149

TACACAaTaAAaCGCGaTaTCTCCCGAaCCTAAATaAAATTTCAATCTAATAATTCCTTCCTaaCCCAa
TCATAATTTaTTTAaAaATaTTaTTCTACTTCTTTCAAAaCGCTATTCGCACTATAATTAAATaATACT
CAAaCTTTTAACTTTaATTTATTTCATTTCTTaAAaCTTaAaACAaAaCTaTACAATaTCATTTTTTTT
TTaTTTCCTTaAAAATTACTCTaaCTaTTaTTaAaaTAaAAATTAAACACCTAAaCACTTACTTaAACC
GTCCGaCACAAaCCACATTCATTCACGTaAACACTCCCCTTTCCCTACCCCATaTCCAaaTTTCGCTaA
aCTCACACCCGaCAACACTaCTaCTAaaAaTTCCCTTCGaCTACTATTTATTATTTTCCTCCACACAaa
aaAAaAaAAAaaaAAaCCCGAaAaaATCCAaaaAAAaCAaAAaaaaaTTAAaaACCATaaACAaAaCCC
GTCGCGCGCTCGTTaCTaCCGCCTTCCCCAaCACTCTaaCGaCTCCTaAaaACAaCGaTCCCATCTTaA
AACCGCTATTCCGCCCGaCTaAaaTCAaaaaTaaACAaaCGaTCCCCTACTCTCCACCGCCGCTTCCGa
aAaCTaACCACCCGAaaaTTCCCCTTTTCCACTCTCCTTCCCACTCTaTTTTTaTCCCAaCGCGCGCCA
aCGCCTCTCAaaCCTaCCGCCTaCTCTCGCACCTaCTCGCCTTCCCCAaaCGCCCAaTaCCTaCACCTa
CTCCCGaTCAACCCCCGTCCGaATTaaaCCACCCGCGaaTTCCTaCGTCGaaaTCCCGaaaCCTTCTCA
CCCTCGCCTaCACCCTaCTCCTTCCGCTCTCTAaaaAaaTaACAaCAaCCCCCAACACCGCGaaAAaTA
TAaAaAAAATaaaATCCAaAAaaAaAaaAAaTAaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaT
aACAaAaAaAaAaAaATAaATAaAAAaAaATTATCTCCTTTTaCAACTaaAACCAAaAaTaTaTaTCCA
TCTCTAaaAAAAaTaaTCTaCACTaaaACTaaaACAaAAaTaaaAaTaAAaTaTCAaCTAAAAATAaaC
TCCGCACCGAaAaaCTaTaaAAATaAAaATAAaTaAaaTTTaTaCCAaCCCCCGAaaaTaTaTaTaTaT
aTaTCTaTaTTaTaaaaTaTATTCAaCAaCATATaCGCTaTaTAATTTCTaACCTTCCCTCTCCCTaTC
AaTTaCCCCTTCTTCCTTTaATTaTaaCTAATaAAaAATAATAAATCCAaaaaCAaaaTTTaCCAaTaa
ATCCTTCCAAaACTCAACTCGAACTaTACTaaATACAaaaAaaAaaAaaAAaAaAAAAaaaaaaCAAaA
aaAaCGTaTaTaTaTaCCTaTaTaTATaTaTaTaTaTaTTaTaaaAaaaaTaaaaACAaCGaaaAaaaa
aAaaAaTCGCATaCGCACAaACGACCCGAaCCTaCTCCGCGaCTaTCCAATCCGCTaAaAaCTaCGAaA
AATCGAaTaAaAaAAAaCCCTaCAaCCCCTCCGACCCCATATCTCTTTaaCACCAaaCACCCGCCGaaC
CGTaaaaaaCTCGTAaCCGAACGCCGACCTCCGCTCGTATTaaaCTaaaAaTTCAaAaCCGCGCGCAaA
ACCCGaaTTaaCCGCAACGTCTaTaTTCTCAaCGaTaaCCGaaAACCTaaaATCAaaaTCACCTaAaCT
aACGaaaTaaaaaCGaaCCGAaTaaaalTaaAAaCCTaaAACTTAaTaaTAAaCAaaAaaCGTAaaAaa
TaaCAaCCAaaTAAaAaaCACTCTTACCTACCCAACGCTaaCTTaaaCCGCAACTTTATTTaaaAaTTT
CTTTTTCCGaTaAaACAaAaACCCGaCAaAAaAAaCGaaAaaaaCTaaAaaCTaaTCCTTAaaTAaaCA
CTaCCCGaCGACTaaAaCGCGaACCTaaCCATTTaaaTaaaaTTaAaTaaaaaCGCGATTaTaAaTAaC
AaCCGCGaaACGCTaCGAAaaaaCGaCGaCAACAaAaCACGaaCGaaaaCAaAAAAaAaaCGaCGaAaa
aCGlGaTaaaaaAaCGCGAaaCGAaTaCTaAaAaAaCAaAAAaaACTCAAaCCTaAaaaaAaTAaAaAa
aAAaAAaaaaCAACGCGAaAAACCGAACAaaAaCCGaCGTTTCCTaaCAAaaaAaaaCGaAaaCGCGCG
aalaAalaaaladalaaalaaaCGaaaaaCGCGaaaaTAaaCGCGaaaAaAaaaaAaTATAACTCGCCG
aCCGCGAaaAaCGaaaaCAaTTTCGaaTaCCGAaaTCTaCAaCTAaCGaCAAaCGaAaTCAaaCATCCG
TTCAaACTaACAaCAaAaaCGaCGAAaaAaCGCGTAaCCGAaATCAaaCGTACAaAaTCCGaAaaCGaC
GaCGaaTaAaCTCAACTTCGCACAaCCCTTCCCAaCTCCAaCCCCGaCTaaCCCGaCACTTCTCGaAaa
aTCCCGaCAaCCGaaACCAaTaAaTaCCTCTACGaACCAaCGCCCCGaCGaaCGaaAAaATaATaATaA
TaTCCCTaAACAaCAAaCAaaCGTTTAaCATaCCGCACGaCGaCAaCCTaCACGTaaAaCCCAAATACT
CGaCACTaCACAaCACCTCGCCGaaCTCCTCGaCTCCCATCGCGCCCTCGaCCAaCTCCCCCAaCAaCT
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CGAaCAACGCTaaTaaTaaCGaCGaCGaCGaCGaCGaCGaCGaCGaCGaCGaAaaCCGAAaCAaCAaCT
CCAaCAaCAaTaaCAaCAaCGaCGaCGaaaaCTCGaAaaCTATaCGaAaAaCCTaTCTTCCAACCCCAC
CGaTaCGTATTTCTaCATAATCACCGCTTAAAaaCACATTTTaACAaCCCCCTTTATCTaCTTaATaTT
TTTTTCATaTCTaCACAaCAAATCACCCCACACCTCCAACCAATTTTCCCCTCTCTCTCTCTTAAATAT
TCAaCAaaTCTTaCCTTTCATATTAATTTTTATaACCTaaaATaTTaCCTaTaCGCGTaTTaTaTTaTa
TTTCGTTaTaTCTACAaaCTCACTTTCCTCCTCCTCCTaCACTCTCGaCTTCTTTCTaTaaCTTCCCTC
TTTTTCTCTTCACCTCTaTTTTCAaaATTATTATTATTATTATTTTAACGATCTaaaAATaTTaTAaaC
GCGaCGACGaTaTCGAaCCCTaaaCCGaaaCTTCCGaAaAaAaaaCGTACAATTCCCTaCTaAaCGTAA
TaTaTaCCTTCTACTTACAATTaCAaAaCAATATATTCGaCGaaCTaaATaAaAaTCTaCTaaCCCGCG
CCGAaaCTCTaaCAaCCGTaaACATCGTCTCCCAaAaCAAaAaCCACCACCACCATCCACCCCACCACA
aCCCCTTCAAACCGaACGCCACCTACCACACTATaAATACCATCCCGTaCACGTCGaCCGCCTCTTCTT
CATCGaTaCCCATCTCGCACCCTTCCGCGTTaaCGaaCACGCACCACCACCACCACCATCACCACCACC
ACCACCACCAACCGCACCAaaCGCTaaAaaaCGAaCTaCTaaAaCACCTaAaTCCCGaaCTaaCCCTaa
aCGCTATaaCGaaCCCCGACGaCGCTaTaaTaTCCACGCCGaCTCACGCGCCGCACATaaCCACCATaA
ACCCCATaCACCAAaCAaCGCTCAaCATaaCCCACGCGCACGaaCTaCCGTCGCACATaaaCTaCATaA
aCGACGTaaACGCCGACCCGCGaaACCTaaAaaCATTCGCCGAaCGCTTCAAaCAaCGACGCATCAAAC
TaaaaaTaACCCAaaCAaATaTaaaCTCCGCGCTaaCCAACCTCAAaATCCCCGaCGTaaaCTCGCTTA
aCCAaAaCACCATCTaCAaaTTCGAaTCCCTCACACTaTCCCACAATAATATaATCGCGCTCAAACCCA
TCCTaCAaaCATaaCTCGAaaAaaCCGAaAAaTCCCACCGCGAaAAaCTCACCAAaCCTaAACTCTTCA
ATaaCGCGaAaAAaAAaCGCAAaCGCACGTCCATCGCTaCGCCAaAaAAaCGCTCGCTCGAAaCCTACT
TTaCCATTCAaCCTCGaCCCTCCTCTaAAAAaATCGCCGCCATCGCGaAaAAaCTaaACCTaAAaAAAA
ACGTaaTaCGCGTCTaaTTCTaCAACCAaAaaCAaAAACAaAAAAaAATaAAATATTCCGCCGaCATTT
AaAAaACTCTTaaCCTCTCCAaAaACGCCCCTTTCCTCGTCCGCTCTTTTCTCTCCTCTCTTCTaCCTC
TTTTCACTTTTaaCGACTAaAAACAATTCCAATAAATaTaAATCTCGACAAATCGAaaACTaAAaAaaa
AaCGAACGAaCGAACAACTaAaCCCAAaCCGaTaAaAATaTaAAACAaTTTCTCAAAaaAAAaAATAAC
AAAAaATaaTATTTaTCTaTTaTAaCAAAATTaTCCCTTTaAACCCCACCTCGaCTTCTTCAaAaaAAa
TaTaaAaATaaCTaTTTaCAaaAAaaCAaACGAaACAaTaTTTAAAAAaTCCACAAaAATaATCAAaTA
AaATTTaTTTTTATTCTTACAaACATCACCCGTaTTCAAaTTTAAAAaTACACTTTaCAACTATTTTTC
AaAAATAaAAATTaATTCAaaACTAAAACTTTAAACTAaAaTTaATaCTTAATaTaATAaAaACATCTC
TAAAATATTTTaAATTTTAAAAAAAaATaaCAaATTTTCTaCATTTACACTaTATATTATATATATATT
TTTATTaTaaTTCTTACCCCCTTTTCCTTCTCTaAAaTaTTAATaCTTAAaAAAAaAaTTaCGCCTaCT
aTaTTCACTaATCTTaAAAaCTATTATTAaATTATTaCAaAACAACCCTCTaTAAATTATTAATTTATC
TCTCTAaCAACTTAATTTTaTaCACATTCTAATTAATTAAACTTCTTCCGTCTAAAAAAAaTaaaaaAA
ATaTATAaCTAaTAACGTTCAAAAAATTTTaTTTaATaAaTTTACCGAATTTTTACAaCTTTCCTCCTA
TACTaTaTTCCTTTTaACCCATTTaTATATTCTCACTTaAATaAAaATTaTTTTTTTCTTTaTTTTTAC
TaaTAaTaTTCTaATTTaTaAaTCGACACTCAaTAATaaATaTCTTAATCGTaTAaACCTaATTCACTa
TCTaAAaTATTaTTTACTTCGTTACATATTTAATaaaaATTCCCACATTaTCCCCATaACACATaAaCG
CTCTCACTTACCCTTACACACACACACACACACACACACACCTCTAACAaAAaaaAAaAAaCAaTTaaA
AaCATaACCGATaCACCATTTTCTAaTTTTAaaTaCATTTaCCACTTaaTaTTTaCCCTTCAaATTTTA
aATTTCACCAAaaTATTTCAaTCTTCCAATTT

Subregion of PKNOX2 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEQ ID NO:
150
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TTCATCATTTCTaaaaAaTTCTCTTaaaaTCCACAaAAAATCTCACCTCATCTCGaTCCCCTCAaCACC
GaTaATATCTTaaAACTCGaCCCCGaTTaTTCGCTAAaaAaaACTTaaCTTaaaaaCGaaAaaaTaCTC
CAaAaTTCCTaaaaaTCCACCGCACTCCCCATCCGAaaCTCCTCGCGAaCGaAaCCGCTTCTCCAaaCC
GCCCGCCTCCCTalCGCAaaAaCAaaCCCGCGCCCGCCGCCCGAaAaCCTCCGaTAaAaaaAaACACTC
CAaCGaCTCCTCCGACTTaaCAaCGaCCGaaCCGaaAaTaaaTaaaaaTaATaaaaaaTaaaaAaAAAA
aaaaaAaTaaaadalaaaadaaTaTaTaAAaaaaaaalCCGaaaaaCGaaTCCCTaTaCCGCTaACGTC
CCGAaCAaTaCTaaaAAaTATAaaCTaTaTTaTCACGCCGaTaTCAaTCTaATaAAaATTaaCATCAaa
TAAaCTaTCATTCATTTCCATaTCAaAaACGCTTTTaCAaaCGaCGaCGaCGaCGCGaCGaCGaCTaCT
aCTaCGaaCGaCTaCCTCAaAaCGCGTaTaTTTTATTCCAaTCCCCAAaCCAaAaTATTATTCATTaCG
ACAaaaCAAaaAaaAadadaaaAaAadaaadaaCAaCAaaaAaadadaAadaaadaaCAaCAaaadaaA
aaalaaCAaaaAaCAaCGAaaaACGaCGaaAaCGTaCAaAaAaAAaCTaaaaAAaCGCCGaaAaAaCGC
GaAaCGaAaCAaCGCGAaaaaCGaCGAaaCCGaaCACGaAaaCTaCGAaAaCCCCGCGaaCCGCCCGCT
CCCCTaCCCGaCCAaCGCTCAaCCCCGCCGCCGLCCGLCGCCGCCGCCTCGCCGCGCTTaaaCCCGTaal
CGaCCGCGCATTaTCCTCGaaTaCAAaaAaCCGaaCTaCGaACTCGAATCGCCGCGaaCCCAACCCCGT
AaCGaaCGaaCGaaaAaCTaTaCGCCAaaAaCGCCAaaaaACCCGAaAATAaaAACAaaCACGCCGaCC
CGAaCCCGaaTaCAaAAaaCTCCCGaCCGaaCGCTCCGCGaaaAaAaaCTaaaAACCGCGaaCAaaCTC
CAaaTTCTCTTTCTCCCGaCTTCGaaCGTCCTTaaaaCCGaCGCTTACTCCGCGCCACCAaCCTaaAaA
TaCTTTCCAaCGaCTaaAaaCGaaAaCGaTCCCAaaCTaaaaCCAaaTaACCGaAaaAaTCGAaaAaCC
GCGaCCGCGaCCTaaaaAaaCAaaaCGAATaAaaaTTTaCAaACGaATCAaTaaAaACAaaaaAACACC
GaCGaaaCCCGaaAAaCCAaaATCCGAaaaaCTACACGCACGaACCCTCACCCAaaaAaaAaCGAaAAT
aTaTAaaaTCACCGaCTTTCCATaATTaCTaaaaATCTTTaaTaAaaCGaaCGTAaaaaCCCGCGCGAa
aCTTaaaAATCGaaAaCCCTTCTaaCTCGAaAACTAaaaaATaAaTTCGTAAAAaAaaaAACTaAAAaC
GATCGAaAaCGaAaAaCTaAaaaaaATaaCGCAaaATCCCGAATCTaCCGCTCAAAATTTaCATTTCTT
TCGaaTTAaaAaACGaaCTTTCCTaaCTCCCGATCCCCAaaAAaAAACGAaCGAAATaaaCCGTCCTTT
CCCGaaaCTCTTCACGaaaaAaCCGaaaaTTTCCGCGCGaTaaaaAaACTCGaaTTaaaAATTaAaaaa
TAaaaaCTTaTaaATCGaCCTaAATTAaaaCTaaaTTTTAaaACCAaTCTAaAaTTCGaTTTATAaaAT
CCAaACTaTTTACGaAATCGaaATCGAaaaaCCGATAAaTAaTTTACACGCCGaCCAaAaCAaAaaaCT
aalaaTCGaAaTTaaaaaCTaaAaaAACGaaTaaCGTTTTTAaaATTCAaTAACAaaATCACAACTTTT
TCTTaTaaTaaAAaCTATTaaAATTTaaaaAaaaTAaCACGAaaaaTCCTaCAaCTCCGCGTaTaAAAA
AaCGTTTAaaTAaaCGATaAAAaTAaTTaATCTaAaCCATaaCAaaCGAaCCCCGAATTTTTaCTaCTT
CCCCCTaAAAaTaTTTCTTTAaaAaaAaAaaACTTaaaCCACACAaaACCCGaTCCTAAaAaAaCGATT
CCGaaAAaCGaACAaATCGAAaAaACCTTCTaaaCGAAaCGaCAaaaCAaCCTCGCGaaaCTaaaAaTa
aATCTaAaaTCCCGACCCAaaCGaCTCGaAaTaCTCCAaaAaCCACCTaaaTCTaCGaaCGCAaCGCGa
CGaaaCGaaAaCGaTaaCCCGCAaaaaCCGCGaCCTaCGATaAAaaCCGaaaaaCAaCGCTAaCAaCGA
aaTaCCACAaTaaaCCGAaaAaTCTaaaCTaTaaCCCAaaaTAaaACCGaCTCAAACTCCAaTaCCCTa
ATTaaAaCCGCTTCCTaTaCTTACCCGCGCCGaACTaAaAAaCCCACAAACCCGaCCTTTaaTaCGCCC
GaaaaAaaAaaAAaCTTaaAaTaCCCTACTaTCATCTCTCCTaTCCGaAaACTTCAaaATATTAaCTTT
TCGaaTTTCAAATaCTCTATAACCGaTaaCAaCCAAAAACTTCGCATTTTAaaCAaTTTAaACGATCCT
CCCCGCCCCAAATCTaAaAATaATaaTaTTCAAACATAACACGaTaTATTACCCAAAaCCCCTaCCCTT
aCCCTCCTaCTCTCTCTaCCGTTCTaaCCTTCGaAaaCCCCAaaACCTTaaTaaAAaCGaaaAaaalaa
aTCCCGTTTCTaaTCTCATAATCTCCCACTCGaaCTaCATCCCCATAaCTTaaaCCTAaCTaTaaaaTa
TaaaaTaaaAAaaaaTCCCGACCAaaaAaaTAaaTTATTCTCTaaaCATCTAaAaAAAaAaTaTaTaTa
aaaaaTaaaAaCGaaaaaaAaadaaaCATTaAaaaaAaaAAaATTTaAaATTTCCTCCTCTTAATATTA
AACCCACCATCCCAaCCCCCTaCACCCCTaaCAaaaAaAaCCAaACAaCCCTTACAaaACACGaAAaAC
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GCACGACCCACGACCCACGAaTaaCCTCGaCGaCCCGaaaCGCGaCGACTaCCGCCGCGaAaCTCCAAa
aCTaTTaTTTTaTAaaCTTaaAATTCGTaAaAaCTCTCTCCCGCTaAaAaCCCGAaaaaaaAaaaAaCC
GTaACCCCACGaAaACTCCCTaaTCACCGCCTCCCCTTTaTaAaCGaaAAAaaCTTaAAAaCCAAaAaA
AAaAaAaaCTaCTCAaAATAAaaaaCAaaaaalTACCGaAaaaAaATaaaCCCGACCACCGCTCACAaAT
AAAATaCCTCGTaCGAATTaCACTaAAaTATACCCAACTTaAaACTaaCTaTTTTATaATCCTCTCTaa

Subregion of ASCL 4 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEQ ID NO: 151

CCTTCCATTAaAACCTaaTCGCGaaAAACCACAAAaaACAaTCAAaTaATTTTCAAaaAaAAAaCCTCTa
aTCCACTTTCCCTCCGCCGCCAaATCTaCAaaTTCCTaaaAaaAaCTCTTCTCAAATCCTaAAaATTaC
TAaaCTCTTaaCGAACGACTCATCTCTTaAAaACCTAaAaTaaTaaATTACAaaCATTaAAAAaCTTTT
aaTaaCTTTaaAAaATaACTCTaaTaTaAaCTCACCTTTCCAaaCTaaaaaACCAaaCAaAaaAACCCC
CTTTaTTATCTTCTaAAAaAAaATCAaTaaaaAAaACGaaaTTTaAAaTaTaaATTAaaAaATCCTACG
TCTTTaCCTACCACCTCTaCCTAAATCATAAAAAaATCGAaaAaTaCAATaAACTTCAaaAATCATaCA
CCGTTTCCCTaAAaCCTaTCCAaaAACCTAACTTCTaaACCCAaAAACTTCTaCAAAaACAaACCCACT
aAaCCAaaCAaTCTaCACCAaCACCTCTaCTTCTAAaATTCTaTTTCGTCTTCTTCTATTaAaAaATTa
ACCTCTTaAaTaATTTaTaTaCTTTCCGaCAAATaATaaAaACGCGTAAACCGaCGaAACGaCTaaCCT
TaCCATACTCGCTaCGCACCGCGCCCCTaaaCGTTCCGaaaACCCTaCCCGaACTCCCGCGaAaaaACC
CCCTCAaaaTCGCCCTaCGTCTaaACGCCGCGTaCTaaaAaTaaaCGCGCAaCGaCTaCGCACGaaaAT
aaCAaTACTTaCCCGTaCCGCTaaACAaCGCCTTCGAaCCCGCCTTCCTCCGCAAaCGCAACGAACGCG
AaCGaCAaCGaaTaCGCTaCGTaAACGAaaaCTATaCGCGCCTCCGAaACCACCTaCCCCGaaAaCTaa
CAaACAAaCGCCTCAaCAAAaTaaAaACGCTCCGCGCTaCCATCGACTACATCAAaCACCTaCAaaAaC
TaCTaaAaCGCCAaaCCTaaaaaCTCGAaaaCGCGaCCGaCGCCGTCCCCCAaCGCAaaaCGaAATaCA
ACAaCGACGaaaAaTCCAAaaCCTCTTCGaCGCCTTCGCCCAaCAaCGAaCCCGAaaAaaaaaaCAaCT
AaCGAaCGCCCGAACTaaCCAaaACCCCCGCGCCCGCCGCACAaCGCGCAaCCGaaCGCTCAACCTAAA
aTCCTCTTCGAAaaTaaTTTaCATTCTTAATCTaaCATCTTCTCCAaaCCTAAATCTTAAaAAAAAaAA
ATaaaTaCTaaaalTTaaaaaATa

Subregion of KCNAG6 (bisulfite converted sequence, G to A) SEQ ID NO: 152

TTaCAaCCCCGCCCTCCCAaaCTTaCAAAaaTAaACGaAaAATTATATTaaAATTTAAATCGaAAaCTC
TCAAaaCATCTCAAAAATACTTTCTCTATTTTTTTTTTCCTaTAaATATTaaAaAaaTTaaCAAACGaa
TCTTCCTaAAaACAaAAaAATaTATaATTTAATaTTTTCTTTAaATTTCTaTATaAaTaaATaCACAaT
aCTCCGTATTaTaTaaTaaaaCGaaaTaTaTCTTCTTATTaATaAAATACACTaCGCAaaTCAACTCGa
TAAATTaAAATaAaAAaAaCCGACTaCGaaaaTaaAaaaaaTaTaaTATTAaaaTaCCGaCGCTTaTaa
AaaaaaaCGCGAATaTaAACGTaTaAAAaCGAaAaaCGTaCCAaaAaAaCGCGaaAAAaCTTACTaaTa
AaaCAAaTaTaCGTCTATTTCCATaaCGCCCTaaCTCGCGaCAaCCCCTaaCTaaaCGAaaaaTaTaAT
aTaaaAaTaaaaTaaaAaaaaaCAaCAaaCGaaaCCTaCCACGTCACTTaaAaAaTaTaTaTTaaaAAa
aAAaaaCAaAaCGaAaAaCCGAaCCGCTaCAaCTaCGaCGaCGaCAaCGAAaCCTTaAaCCGTaaaaAa
aTaaaTCCCCGCGCTCGaaCGCCGaaaCAaCCCCGaaCCCTCTaCGAaaCCTaCGaCGCGaCTCCTAaa
aAaaAaaTaaCGaCTaTaaCGaCCGaAACCGCGACCTTaaCCGaACCCAaCCCCGCGaTaaACGCAaaa
CGaAaaCCGAaCCCCGCCAaaAaTCTTTaCCGAaCCGaAaaaAaaCGCATCTaaCGCTTCGaTACCAaC
GaCAaCCGaaaaTCCGaAaCGaCTaaAaaAaCGCAaTaaaAACTaaaAAaAaCTAaCCCGaCTaaAaaa
CGaACCTCTaCGTCCGaaAaCCGaaTCTCAaaCACCGCTaaaaaCGAAACCACGCGTCTTTTCGaaCAa
CCAATTTCACACGCGCCTaTaTaCGaTTCCGaaCATCCCAaTAAaCTCTAaCACCCGaaCGCGaaTAAC
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GaaAAaCGCAaAACCAAATCCCCAaCGCCCAaaTCACCTCCCCAaACCCAaCCTTaCAaaaACCAaaaC
TTTAaaaCTCACGaACCCAACGaCCAaaTCAaACCGCGAACCGaaAaaAaCGCGaaCCCCACCCTAAAa
AaaaCGCAaCCGaaAaCTaaaaAaCGaaTaCCGCGCTCCAaAaATTaTaTCGTaaaCGCCGTCCTAaTa
aCGaaaAaCGCACCTCCGAaaaaaCATaAaATCGaAaAAATCCCTTACGCTaaCGaCGCCGaaaaAaaT
CCGTaaaCCGaAaaaAaAaCAACAaaATaCGaaAaACTTCCCGaAaaCCGaCGaaaaCGaaaaCTaCTa
TAaTAaCGAaCGaCTaaTaATCAATATCTCCGaaCTaCGCTTTaAaACACAATTaCGCACCCTaTCGCT
aTTTCCGaACACGCTaCTCGaAaACCCTaaCCGaCGAaTCCGCTTCTTCGACCCCCTaAaaAACGAaTA
CTTCTTCGACCGCAACCGaCCCAaCTTCGACGCCATCCTCTACTACTACCAaTCTaaaaaCCGCCTaCG
aAaaCCGaTCAACGTaCCCCTaaACATTTTCCTaaAaaAaATCCGCTTCTACCAaCTaaaaaACGAaaC
CCTaaCGaCCTTCCGaaAaaACGAaaaCTaCCTaCCCGAAaaTaaCGAaaACGAaAAaCCGCTaCCCTC
CCAaCCCTTCCAaCGCCAaaTaTaaCTaCTCTTTaAaTACCCAaAaAaCTCTaaaCCGaCCAaaaaCAT
CGCCATCGTCTCCGTaTTaaTCATTCTCATCTCCATAaTCATCTTTTaCCTaaAaACCTTACCCCAATT
CCGTaTAaATaaTCGAaaTaaAAACAATaaTaaTaTaAaTCGAaTCTCCCCAATTTCCAaaaaaAaTCA
aaAaaAAaAaaAaaATaAAaACGATTCCTACACATTTCATCATaaCATCACCCCTaaaaAAATaaaaAC
CGaaaaCTCCTCCTCACTCAATACTCTTaaaaaCTCCTTCTTTACAaACCCCTTCTTTCTaaTaaAaAC
GCTaTaCATTaTCTaaTTCACTTTTaAaCTCCTaaTaCGCTTCTCCGCCTaCCCTAaCAAaCCGaCCTT
CTTCCGaAACATCATaAACATCATTaACTTaaTaaCTATCTTCCCCTACTTCATCACCCTaaaCACTaA
aCTaaTaCAaCAaCAaaAaCAaCAACCAaCCAaTaaAaaAaaCGaCCAaAATaaaCAaCAaaCCATaTC
CCTaaCCATCCTCCGAaTCATCCGCCTaaTCCGaaTaTTCCGCATCTTCAAACTCTCCCGCCACTCCAA
aaaaCTaCAaATCCTaaaCAAaACCTTaCAaaCCTCCATaAaaaAaCTaaaaCTaCTCATCTTCTTCCT
CTTCATCGaaaTCATCCTCTTCTCCAaTaCCGTCTACTTCGCAaAaaCTaACGATaACGATTCGCTTTT
TCCCAaCATCCCGaATaCCTTCTaaTaaaCAaTaaTTACAATaACCACGaTAaaTTACGaaaACATaTA
CCCCATaACTaTaaaaaaAAAaATCGTaaaCTCGCTaTaTaCCATCGCTaaaaTCCTCACCATTaCCCT
aCCTaTaCCCGTCATCGTCTCCAACTTCAACTACTTCTACCACCGaaAaACGaAaCAaaAaaAaCAAaa
CCAaTATACCCACGTCACTTaTaaaCAaCCTaCGCCGaACCTaAaaaCAACTaACAACGaACTTaaCAA
aCCTaACTTCCCCGAaaCTAACCGaaAACGaAaACCCAaCTACCTTCCTACACCACATCGaaCCTATaC
AaAaAAAAaAATaCTCACGaAaaTCTaACCCATaCAaaCAaaaCCTaCAaaAaaaaAaCACTaAaCTAA
CAaTCTCTTAaaCTTCCTTCTCATTTCCACTACTCACTCTAaACTTCAaTTaACTTCTTaACTCTCTCCC
C

Subregion of SOX1 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEQ ID NO: 153

aAaaCAaCCCTaaaAaaCACTaaTCTaAAaaaCTAaACCCTTaaTAAaAACCTCTaaAAaAACGCCTaT
CTTCCGaAACCAaACAaaaAaaCGTaCAACGaaaTaaaaTaaaaaaTACTCCCAaCTaCAaaCACCTCT
ACTCCTAACTATCTaCAAaAaaACACACACACACACACACCCTaaaTaTCAaAaAAaTCCTCCCTTCCC
TaTACCTCCTCCTTCCCAAaCCCCTaAAATCCAaAAaTaCCTaTTTCCAaaCGCCAaCCCTaCTaAaTa
aATaTaaaaATaaAaaTCACTaaAaaCCCAaaaCTaalTTaTTaTTTTTaTTTCCTaTTAaaAaTACTa
TaAAaaCTTTaCAaaaCTAaTTTTaaaAAATCTTAaaTTTaaCTTCATCTaACTCCTCTACTaaAaCGA
aaCGTaCAaCCAAaCCTaCTTAaACCTCCCCAaaCCACGaaCCCGCGaCAaCCCAaCTCAaCACCTaCA
aaCGaaaaaACCGCGCGCTTaaCTCGAAaACCCCGCCCTaaaCAaaaaACAaAAAATATaAAATCAaAT
aaaaAaTTATaAATAACTaTCCTCCCCTCCCCTCTaCCGTaTTTCCTaAATCCGTACGCTATaCAaaAa
aaaaaCGaaaaCGaaaaCGCGaaaAaaAaaAaaaaaCCGTTTaCCATTAATCTaaaAACAAaCGaCTAA
CCTCGaTaACTaaTATTTTCGCTTTTCTTTTCTCACTTTTCTCAaTaTaaaaAAAaCAaTCAAaCCCGC
GCGaAaCGATTaTaAaaaaCTCTaCTaaAATTTaaCAaCGCGaAaaCTTaaAaAaAAaCCCCATaCTaa
CTCCCATTCAaCCGaCCCGTTTTCCTCGAaCTTTaaAAaTTTCACTCAaCCGTaCACTCAATaaCTTCA
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CAAAaCTaATTACAAaCTTCAaCGCATTCCTaAAaaAaCCAAAAaCGACGCAaaTaCAAACGAaCCGAa
aaAaCCCCTTATCCCGaTaACAaAATaaaACAAaCTaaaAAAaaCTTAaACCACACAAaTCCAAaaCTC
ACCAaaCCGCAaAAAaCCTaCCTTaaaAACCGaaaaTCATTATCCGCCCTATTCAaCGaaaCCCGaaaA
CCCTaaaaaCCGAaCGAaaCCAaCCCGaaCGaaAaCACCGCCGCCAaCGCGCGCCGaCGACAaaaaaal
ACCCCGCTaaaCGCTalGaCCAaaCCGaaaCTCAaaaCGCTaaaCTaTaCGTTTaCACAAATCTaTaTT
CCGaCGaaCCGaTaTCAACCCTAaTaaaaACACGaaAaAAAaAaCACGCCAaTAaaCCACGCGaCGCGT
aaaCAaTaCGCAACTTCTaTCGaCGTCCAaaCTaTACGaCCACGTTTCAaCCGaTaCCCCCAaaCCATa
aACACCCAaCTCCAaaaTCGCTCTaCGCCCTTTCTCCCCAaCCCACCTTTCCCATTaaTCCCCTCTCCT
aTCCGAaTaaCAaCGCGaCCCCGCAaaaAaCGACCCCGaaAaaaACAaTaACCGCACGCGTaaAaTaaa
aACGaCGaaaCACAaaACGaTAaTCTAAaAaTaTTCGCATaaCCGAaaACGCTTTCGCTaCGAaTTTaa
aaTCGAaaaaCAaTTCCCTCCCGaAaTCATTAACTTCGTCTCCTCGTaCTCAaaaACCAaCAACTTaaT
aCTaCGaaCGCCAaAAAaAAAAaaaTAaCGCCTCGCGaAaCGCGCGaaaaAAaAaaaACTaCGaCAaCG
aaACGCGAaaaCGaaAaaaaCGCAaCAaCGaaaAaCCGaAaCGCAaCGaAaaaaAaCGCTaaaaaaCGa
aaAaCGCTCGaaCAaCCACCCTaTCCCCGTCTaaAaCCCCGCGCTaCGTCTAaaAaaaCGCAACACGCA
aTCCCCGCGaaaaCCAaAaCTCGaAaCCCCCTAaTaCATaCCCCCTCTCCTCGCGCCCTaCCGAaaCCT
CGaCCCTaCCTaCCGTaCCCTaaaCCTaaTTaTaCCCGaaaaTCCCCGCGaaCAaaaCGCGaaaCAaaC
AaaaCGCGCGCGCCGACGCTCTTTTaTCTaATAACTAATTTaAaTTAATaCGATCTTTATaTAAAACTA
ACAaCGaATAATTaTCTATTTTCTCGCCAACAATCTCCATCACAATCACTTATCTaaAAACCTaCGaTT
aaATTAATCGTTATATTCCCGAaATaAaCGTCGCTaCAATCCGCAaCGAACGCGaaTAaaaACCTaaAa
ACGCCTCCCGaaCGCTaaCGaaaClGaTaTaaaCCAaCTCCGCTACCGCCTaAaACGCGaTaTaCCCAa
aTaTTaaTaCCCGCGaaAaAaaaCTaTaaaaCGCCTTCCCCAaaATTTaCTTaACTTaCTTTTCGCTCG
AaTaaaTaaTaCGCGaaTaCGaaAaaCGaAaaaAaadaalaaaaTaAaaaaAaadaaaCCTaTaaaaCT
aCGaACCCGaAaCAaCCTaaaTaaAaCGCGaCCTCGaaAaaCCCTaaaTaCATCGCGaCGaaaCCTaaa
aaaaCCCAaaCGCCGaAaaAaCCGTCGaTaCCGaAATaCAaCGTaTTTCACTTaaaAaAAACGTTaCCC
TCGaTCCCTTaCCTCCCTCCTaTTaTCTCGaTTTTTCTaaCTTCGTCCTTCGTCCCACCCACCCGTTCC
CACCTCAaaTCCCTCCCCCAaaATCCCCTCCTTAAaaATCCAaaTCTCTaAAAATTATTaaCAACAATT
ACACGCCCCACGATTaAAATCCACAAaAaAAaAaTCCCAaTTCTaCAaaCCGCTCCAaaaCTAaaaaTA
aAaATaaTaaCAaaTaaTaCGTCAACTCTCTAaaaAAaAaaAACTTaCATTACAAAAACTTaTCTTTCT
aAaCTaAAaTCAAAACGaaaaCGTCAAaCGCGCTCCGTTTaaCGaCGaTaaAaaaaCCGCGCGCCCGCG
CTaTCCCAaCCGaAaCTaCCCTaaCTaaTaATTaaAaaTTTAACGTCCGaAATTCAaaCGCTTCTaCAa
CTCAaATTTaCCGaCCAAaaaaCCTCAaTTaCAACTTTTCAAAATaaTaTTTCTaaAAAATAACAAATT
CAaACTCAACTaaTaACAaCTTTTaaCTATAaAaAATaAAACTaCTTCCCTTTaaCGaTaaAACTCTTA
AACTTCGAAaAaTaAAAaAATACAATaAAATAAAATaCCATAAaATCACTaaATTTTTCAaAAAAAaaA
AaACCCCAAATTACTCCCAAAATaAaaCTTTaTAAATTCTTaTTAAAAATCTTTAAATCTCGAATTTCC
CCCTACAACATCTaATaAaTaCTTTAAaAaCAAACGAaCAAATCCCACCTCGAaAATCAACAAACCCAA
aCTCTaaCCAAaaCTCTCCCCGCGTTTTCTTCTCGTaACCTaaaaAATaTCCCGCCCCATCGCTCACCT
aaCTCTTaTCATCTCGCTCATCTTaAAaTaACCCGTaaACAATaCTaCTCCCTaCCGCAaCTCCGCCGa
TCACTCAaaCAaAACGaaaTATaCAAATaaCCTaaAaAaaCCGAaaCCGAACACTaCGCCCATTaTCCC
GaaCGCTCAAAaCGCCGAaCAaCTaCGCAaACTTTCTaaaCTCGaACCCTCGaCCGCCACGCTAATATC
ATCATTaCAAAACATCAaATTTTaAaAACTATaCAaTCTaAATTCATTAaCAaCCTTCTCGaCGAAaaT
TCTTTTCCCCGTaACAAaTTTCAAAaTCCAaACCCCCTCCAACGTTaaTAaaaaTAaaAAaAaaAaala
aaaCCCAaaalaaaaaaTCTTTCGCAAaTaaaaCCTCGaaaaATCCCTaCTCTCCTTCTaaTaCATTCC
GCAACTTTAAAAACCTTCCTTaaaaTTCTaAaCGCGaATaTCTaACTTaAATaACCTaAaATTTaaACA
TATTCCCGTTTTCTCCCAAaAaTTaCTTTAATaTTaCGAaTTTAAATTCACTaAAAaAaaCCCAaATAC
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CAAaTCGAaTaAATTTCATAaACATCATCTTCTaTTTTAATaATCGCGaCAaTaATCGTTTCTaAAaTC
ATACCCTTTAaaaTaAACTCACAACAATaCATaTCAaAaAaaCTaCGCGCCCTAAAaCAAAACAaTTAA
AACATCAaaCCACGCTCCTCAAACTaCAaaATTaCAAaCAaCTCACAAACTTCCAATCCCCACCCCAAa
aTaAaaAaAaTCTCAaTaACTTaAaaACCTaCTTaCACTCCCGCTTTCCACGCCCGaTCCCCTACCCGC
ACCTaCCCAAaTaaTCTCGTTCCTCTAaAATCTaAATaaTaaaaAaaaaTaCTCCTaATaCCCCGaaTa
CAaaaCGaaCACCAaCGAaCGAaACCCAAaaaCGCTAaAACCCAaaAaCGCAAACCACCGTTAaaaCCT
aAaaaACGCAaAaaCGaaTaaAaTAaTaTTTCTCAaATTCGTaaaAaaCCGCAaaCGCCAaCAaAaaCA
ATTTTCCTCCCCTaAaCAATaCTAaTTCTCCTCAaaCCCAaaATCTCCACTAACGTaTCCTTCCACCTC
CTCACAaaACTCCAAaCTaCTaTCCCCTCTCTaCCGCATCTaAaaCTaaaAAAACTTCCTAaaAaAAaa
CAAaAaAAAaCCACCAaACCAaAaCCGAaaACTAAACTTTAAaaTCGAAaACGaCAaAaaaaCAaaTTC
TCCCCTaCACACCCCAAaaCCTCTCCTaCACCCGCGAaaCCTTCCTTaAaCGCCCAaaCCCCCGAAATa
CCTaCCCTCCTTCTaACAAAAaaAaaaaaTAaaATaTaAAaaaaTAaTaCAACCAACAATaATTTTTaTA
AACACAACAACAaaaAAATACATaaAaaAAATCTATTTATTaaaTaTaTCATTTTTaaTaaaaaaCGaa
ATTaAAAaTaaCGCCATCTAaACCCAaaAAAAAaCTACGaaaTaaaCGaaaTAAaCGaaaaACTCTTaa

Subregion of HS3ST?2 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEQ ID NO: 154

ACTCACCTTaTaAACACTCGaACATaaTaAATTaaCATTaaCATTaCTaTTaAAaaACAACTCAaCCGT
aTTCTTAaCCATaaCCATTTAaaCCTaTTCTaATaCAaaaTTCTaATCCAAaaTACCAaTaTaaTCCCT
CAaaaAAaTACTaaaaATCGTCACTTATaCCTaTTCTaaACATaaTCACCGAaAACTaTCCTaTAaaCA
TTCACTTAaaAATCATTCGAAaTaaAATTaCTCCTaaATACGTTCTCCTTaTACTCTaTTTCCTCCTCC
TAaTaTCTCTaTaTaAAaAAaCCCTCCTCACTCAaCCCTCGaCGACCCTCTaaTACCCTaaACAaCTCC
CCGaaaAaCAaTCTACCGCTAaaCGaCGaCTaCTAAaAaAaaAACCCTCCTaACGCGaAaTCTaCCGCT
CCGaaaCTCGCTCTCCGaCAaaCCCGaaaAaAaaTaaaaTaACAATaaaTTaaaaTaCGCGCGTaCCTC
ATAaaTaCGAaACAaAaCGAaCCGCCGaaaTaTaAaTCAaCGCGCTaaaaaCTAAaAAaCTaaaTaAAT
AaTCACGaAATCTCACTCACGCTCGaCTCCTCCACCCATCCCGTCTACAaCGCGTaTCCCAaTCCAaaa
CGTaCGTaCGCTCGaTaTCCGATTCCGaaCTaTaTaTaTCCATTTaaCGAaATaTCGAaAaCGaaaaaA
aTaTCCTTaTCGaTaTATCTaaaCCCAaaTTAaaaaACTTCTCCTCCCCACCCCCGCGTaaaTaTaaaa
aTaTaTCCGaaCTAaaaCGCGTaTaCTTCTaTaCCTaTaCGTaCGTaTaCGaaTCAaaaTaaTaaaACC
GCGCATCAaaaCAaaaTaCCTaCGTCTaCGTCTaaaTCTaTCTaaTCTaCATaTCGaCGCGATCTCGAC
CTaaATTCGTaTCCCTaaATaTCGAaAaaCCAaCGTaaTaaaaaTaTCCAaCCTCCCGaAaaAaTACTA
TaCCTTaACACCTTCGTTTCACCGCCCCAAAaCTaaCCTaaaaCTCCGTAaaaAaTaaCCTaCATaaaa
AaaaCCCGCGTaCTaTalTTCTaaaAaaaaTAAaAaAaTaaaaaCGCAaaaaaCGaaCCAaaTCCCTaa
aCGCGaCGCGaaCTCGaaaaACCCGCGCGaCTaACGTCAaaCCACTCCTTAAATAaAaCCGaCAaCGCG
CTCCGCTCGaCATTTCCCGAAaAaCCAaATCGCGaCCGaCGCCAaCGCCACCGTCCGaTCCACCCGCCA
aCCCGCACAaCCGCGCCGCCGLCCGAaCGTTTCGTaAaCGaCGCTCCGAaaATCAaaAATaaaaCTTCGa
aCGCTaaaCGCGCTCCGAACCCGaCGCACGTAAaAaCCTaaaAaCGCCCGAaCCGCCCGaCTaCCCGaA
aCCCCATCGCCTAaaACCGaaAaATaCTaaAAATaCAACCGCCTaTTCCCCGAaaAaCCGCTaCCCCCG
aaACCCCCTaaCACTaTaCGCACCCTaaTCAaCAaCCCCCGaAaAAaACGaCGCCCCCAACGCCCGACC
CGCGTaaCCGTaaCAaCGCCACGCGAaCCCTCTAaaCGACCGCAaaaCCACAaCAaCTCAaCCGCCGaT
aCCCCCTCGaAAACCATaACCCCCGaCGCGaaCCCATaaAaCCATaaCCTATAaaaTCCTaaaCCGCGC
GaaaCCACCTCAaCCGCGaAaaaCGCGCAaaCTaCTCTTCGCCTTCACGCTCTCGCTCTCCTaCACTTA
CCTaTaTTACAaCTTCCTaTaCTaCTaCGACGACCTaaaTCGaAaCCGCCTCCTCGaCGCGCCTCGCTa
CCTCCGCGaCCCCAaCGCGaaCGaCCAaAAACTTCTCCAaAAaTCCCGCCCCTaTaATCCCTCCGaaCC
GACGCCCAaCGAaCCCAaCGCTCCCAaCGCGCCCGCCGCCGLCGTaCCCGCCCCTCGCCTCTCCGATTC
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CAACCACTCCGaCTCACCCAAaCTaaaTACCAAACGaTTaCCCCAAACCCTCATTaTaaaCGTaAAaAA
aaaaaaCACCCGaaCCGTaCTaaAaTTTATCCGAaTACACCCGaACGTaCGaaCCTTaaaCACGaAACC
CCACTTCTTTaACAaaAACTACGaCCGCGaaCTaaATTaaTACAaaTAAaaACCAaaAaCTCCGCTCCG
TaCGCCGaaTCTCTaATCGCTTCCATTaaaAaAaCCATCCGTCTCTTaTaTTTTCTCTTTCTTTTAACC
CAACTCATTaTATaaaTTCAaaCTaACACACAaaaCCATaaaaaaCTATAaCAaAATTTACCCAaAACT
TCCCAaTaATAATCTAaACGaaCAaTTTCTaaAACTaCAAAaaaCGTTCCCTCGTCACTaaAaTCGTTa

Subregion of FGF12 (bisulfite converted sequence, Gto A)  SEQ ID NO: 155

aTTCCCTTCCACGaaaaTCCCGAaaTaCTTTaAaaAaaaAaAAAaAaaaCGTCCCCTCTaaaaAaCCCA
CTCTCCGaaCTTCTACTaACCTaaTCTCCGCCTCACCGaCCTCTTaCGaCCGCTaCAaAAaCGCACTTT
aCTaAACACCCCGAaaACGTaCCTCTCGCACAaaaAaCGCCCGTCTTTaCTaaaaCTaaAaCGaCGCTT
aaAaaCCGACACTCGaTCGCTaTTaaACTCCCTCGCCTaCCGCTTCTaCCGaATCAAaaAaCTaaCTAT
CGCCGCAaCCATAaCTaCTCAaCGAaaaCCTCAaaCCCCAaCCTCTACTaCGCCCTCCGaCTTaCGCTC
CGCCGaaaCGAaaaCAaaACCTaaaCGaCCAaaaAAAaaaCAaTCGCGaaaAaaCAaTaCTAAAATTTa
AaaAaaCTaCAaTATCGAAAACCCGaCGCTCACAAaaTTAaTCAAAaTCTaaaCAaTaaCGACAAAATa
TaTaAAAATCCAaATaTAAACTTCCCCAACCTCTaaCGaCCGaaaaaCGaaaCGaaaCGaTCCCAaaCC
CTCTTaCGAAaTAaACGTTTaCACCCCAAACTTaCACCCCAAaaCGATCGaCGTCCAAaaaaCAaTaaa
aAaTTTAaTCACACTaCGTTCGaaaTACCAAaTaaAAaaaaAAaAACGATaCCCAAAATAACAAaACGT
aCCTCTaTTaaAaAaaCGCAAaCGTTaTAAaaTaTCCAAAaTATACCTACACATACATACATAaAAAAC
CCGTTTACAAAaCAaAaTCTaaACCCAaaCGaaTAaCGCGCCCCCGaTAaAAAATACTAAAAAaTaAAT
AAAACGTTCCTTTAaAAAACAAaCCACCAACCGCACGAaAaAAaaAaAaaAAaaCAaCAATTTAACTCC
CTaCGaCCCGCGaTTCTaAAaATTAaaAaaTCCGTCCCAaCAaaaTaAaaTCTACAaAATaCATCGCGC
CGaCTaCGaCTTTCCAaaaaCCGaCCACCCGAATTCTaaAATTCCGAaAaaCGCGAAaTaaaAaCGaTT
ACCCGaAaTCTaaaTAaaaaCGCGaaaCGaaaaCAaCTaTTTCCAaCTaCGaTaAaAaCAACTCCCGaC
CAaCAaCACTaCAAAaAaAaCGaaAaaCGAaaaAaaaaaaAaaaCGCGAaaaAaaaAaaaAaATCCTCG
AaaaCCAAaCACCCCTCGaaaAaAAACCAaCGAaAaaCGATCTaCGaaaTCCCAAaAaTaaaCGCTCTT
TCTCTTTCCGCTTaCTTTCCGaCACGAaACGaaCACAaTTaaTaATTATTTAaaaAATCCTAAATCTaa
AATaACTCAaTAaTTTAAATAAACCCCCTCAAAAaaCAaCGATaCCGAAaaTaTCCTCTCCAaCTCGaC
GCCCACACGCCTTTAACTaaAaCTCCCCGCCATaaTCCACCCGaaaCCGCCGCACCGAaCTaaTCTCCG
CACAaaCTCAaAaaaAaCGAaaaAAaaaAaaaAAaaAAaaaaCGCCCTaaCGaaCTCGaaATCAaaTCA
TCGCCGCGCTaCTaCCCGTaCCCCCTAaaCTCGCGCGCCCCGaCAaTCAaCAaCTCACAaaCAaCAaAT
CAaATaaaaATTACCCGCCGaACGCAAaaCCGATCACTCAaTCCCGCGCCGCCCATCCCGaCCGAaaAA
aaAAaTaACCCGCGCGCTaCGAATACCCGCGCGTCCGCTCGaaTaaaaCGaaaaCTaaCTaCAaaCGAT
aTTaaCTCGCGaCGaCTaAaaCTCCTaaCCGaAaCTaCCCACCATaaTCTaaCGCCAaaaaCGCAaaCG
aaaCCCCTAaaCCTCCTaaaaCTACCTCGCGAaaCAaCCGAaaaCGCAACCCGaaCGCTTaaaaCCGaA
aaCGaAATCAaaaaCCGaaaCCAaadaaCAaaTaCAaaCGaCTaCCAACTCGCCCAACTTaCTaCGCGa
aTaaCCGCTCAaAaCCGCGaaCTTaCGaaaCGCCCCCCGCCGCCGCGCCGCCGCCTCCCCAaaCCCGaa
AaaaaaCGCTCAaaaTaaAaTCCCATTCATaaaCTaAaaCTCTaaaCGCGCGaAaCCGCCGCCGCCCCT
CCGaCTaaCTCAaCTaaAaTaCTAaCTCCGCAaaAAACTCGaaaCCCGaaCGAaAaCCACCGAaATaaC
AaaTaaaACGCAaAaCCCGCGaCAaCCAaAaTTCCTCCCGCACGaCCCGCCGACCCACGaAAaAaCGAA
AaAaCGCCCAaaTaaaaCCGAaCTaaaaaCCGaaCCCCTaaAaCGCTaaaAAaCACAaCGCGCTCTAAT
CAaaTTCCCTTTCCTaaAaCCCTCCGCTTCCAaACTCCCTTCTTTCCTCCCTCCCTCCCGCCACCCCTC
TCCCTCCTCTCTaTaTCTTCTaTCTCTCCCCTTTTCTCCTCTCTACGCAATCCTACGTaATTaAaaTTT
aaATaAaAAATTCTCAaAaaCAaAaCGAaaaAACTaCAaCTTaaaTCTaCTCCGTCCGaTCCCTCCCAC
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AAaAaAAACACAACCACAaTaaaAaTTAAAaaACCCTAaaTaCGCAAAaAAaAaaTaaaATaaaaaAaC
TaAaAAAATaCAaTCCACACTCTCTCCAATAAaCTTaAaCACGTAaAATTCTCTaTTTAaTTAaaAAaA
AAaTaAACACTaaAaAAAaTAAAAATaACCTCTTaaACCTTATCGTaaaCCCCACCTATaaCTCATTTT
aalAA

Subregion of KCTDS (bisulfite converted sequence, Gto A)  SEQ ID NO: 156

AATAATaATTCCTaCTaCCATCCCAaCTaaCTTTTCGTTTaTCCAAATCGCTCTCTAATCGTTaTCTTTT
CACTTCATAAACGCCACTaAaAATTaTaCCCACCACAaCCCCACCCCACTCCCAATCCCACTCCCAATC
CCCAaaTTCAaATTATaaTATTTaaTATAaTTCTTaAACTCCACATAaCCCGCTCCGaAAaCGCACTaC
AAAACGCACCCCAaATaCTTTCCCAAATCTATTCCTTCATTCTCTCATTTCAaAAAATCGCTCTATTTA
TTCACCCTaAaAAAaTaaACTCAACCCCCGCTTTCGCGCTaaAaAAaaAAACACAATCATTCTCTICTTT
CTCTTCCCCTCCCTCCCCAACACCTTCCCTCCCTCCTCCCTTaCCCCTCCTAATCTCCAACCCTAAaAA
CAaCACTCAaACATaCAAACTTTCTAATTCCTTCCACCCTCCCCTaTCCCAAACACTaaaCAATTAaAC
TaaAaATAACAaACGCAaaaAAATCTaaaTTTCCATCTaTCAAaaAaTCCCCTTTCCCCACACCCGCTC
TCATaCCCCCGCCCCCTCGAaaaaCTCTaaaaaCACCTTTATCGCTTCTCCCCTaCCCTCTAaAAAACC
ACCCGTAACTaaAaaCTCCCGCGCGaCAaCTaCACCAACAaCAaaTaATCCAaaTaaTaCGAaaCGATa
CCTTaTTATaaCATCCTaCCCTCTaCAaaaACACCACTaAaaaCCACATaAAATaACCCCCAaCAaTCC
TaCAAAAaCAAAaaaaTaaAaaAaaaTCTATaCACCCTaCCCTaTaCCCCAaTCTCTCCCACCCTaTCC
TCCGCAACCGAaaAaACCCTaaCATCTaaaAaCGaaCTaaaCCGAaAAaaCAAaATCAATAAAATTCAa
CAAaTAaACAaCTaaaAaCTaaaTaCTACTaAaTTCTAaAAAaaaaaAaTAaAaACGaAAATATCCGAA
TCGaTaAAATaTAAATCGTaTCTACTaCATAAaaaAATCGTaCAaaaAaAaCCGCTCTCTATAAaaAaT
TAACCAaCGCCTaCCCCGaACACCCCCGCGaaaCCTCCAaCGaaaCTCAAACTaaCGaCGaCTCAaCAa
aaaaCGAaaaaTaCTaaaAAACGCCGaaaCTaCGAACTTACGaAAaAAAATaTACTCGaTaTAaCTaCT
CCAaATCTTaTCGTCGCGaTACTaaTTaACGAAaaCGaCGaTaCCCGAaaAaTTACACGCCACCATaTa
aAAaCCGaCCTCGaACAaaCGATCAAAaaCCTaCTCCAAaTAaaTaAACTTaAaaTAaAAaCGaaACGT
aTACTTCTCCGaCTaCCGaTCGaaaTCGCGaCTCTCGTTaAaCGTaTCCCCGAAaACCTCCTTaaCCAa
CGCGATaCGCCCGCACACCATaATaCGCGCCACACGCCGaAATTTaaCGTCGaCCTaaTTaTCGCGCAC
GaTaaTaTAaaAaCCCCGaTAaCCCAaCGTaAaaAAaCCCGAaCGCTTaTCCTaCGCGCCGCCGCCGCC
GCCACCACCGTaCGCTCCCGaaCCCGAaaaCACGaCGaCCGCCGCCCCGCGCAaCAaCAaCGCGTCGCT
aCTACCCTaCGAaACGTTaTCCTCCAaaTCGCTCTaaCAaCCCTCGTCGTTaAaAaAaTTCTaCTTaaT
aACCTTaaaCGACAaCAaCTTaACCAAaTCGaTaAaCTaaAAATACTCGaCCTCGCGCAaCAaCCGCTC
CTTCTCGaaaAAaTaCTCCGaCAaCGCGAaTTaCTTaTCCCGCAaATAATCCAaCACGTACCTaAAAAa
aAAaCCGTCCCGaTCGATaAAaAAaCGCGCCCGaCTaTCCCTaaaCAaCTCGCCCCGaCGCCGaaCGCC
GCCACGaaaACTAaAaaaCGAaAACATaCTaaCCAAAaTACTaTCCGaaACGCTaAaCAaCGTCGAaTa
CTTaaTCACATAAACCTaaCCGCCTACGTTCAaCTCCACTACTTCAaaaAAaaaCGAaaaTaCGCAaaa
CCCCGaaaCGaCGaCGaCCGACGCGCCGaaCGAaCTaaACGAaaAAACCATCTCGCTAATaaaCAaaAT
aaTaCTaCCGCCGCTaCCCGTaTCCTTCAaAaCCATAaTCCCCCCGCCGCCGaCCCAaTaACCCGAaAa
AaCTaCACTTTCTCGTTCCCGaAaCCCGCGCCCCAaCCCTCCGCGTaCTCCTaaCGCTCTaCGCCCTCG
aACTaaaCGaCGCGTTCCTCCGACCGaaaCGaCCCCGCTCAaaaTTCGaaaCAaCGaCGaCGTCGaCGa
CGCCCGAaCTCCATCGaAaaAaAaACGCGCGAaAaAaaAaCTCCGCCGaTaCGaCGaCGaCAATaaAaA
aaCAAaAAaaAaCTaCTaCTCCTTTaaaaCGAaaaCGaaaAAaTaTaAaAaAaACTTaCGAaAaaCTCT
AaaaCTaCTaCTCGaCTCTCCGTaaaaAaaaCGaaAaaAaaaaCCGAAaCAAAaAAAACTCGCCGCCCC
GaCAaCTTaCAAaCGTaCCGCGAaaCCGaAaCGCCGACGaTaaCGCTAACTACTCCTaaCAaCACGaaA
aaAaaCACTaACGTCAAaCCCCGaACTaaaACCCGAaCCTCAaCTaTCATTTAAAaAaATAaaCTaCAa
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CCGCGaCTCCCGaaCTCCGACGCTAaaaaalCGaaaCCGAaAaCCGAaCCTaCAAaAaaTaCAaCTCCCC
GACCCGCGaaaACAaaCAaaCAaaaAaCTCCTAAAaCAAAAaCGAaAAAAAaaaACAaCGCTCTCATTC
CTTCATTTCACTCCCTCCTTaaaTCTaTaCCACCCCCTTTCCTCCCTCCTTTCCTTCTTCTCTTCCTTC
CTTCCTTa

Subregion of HMX1 (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO: 157

AaAaaTCCAaAAaaTTCTCTCACCTaaCACTTAaCAAaaTCAAaaATTCACCCTCCAaaACACTCTaCA
aCCCAaaaATaTaaCCAaaACCCTTaaAaACTCCCAaTCTaTaCTTaaaTaTaAACCGaaAaTaAAATa
TaACCCAaAAaTCGCAaAaAAAaTTTCAAaCAaCTaAaaAaaTaCACGTaAaaaCAaaAAaaaCCTaaa
aAaTaTaaaAaaCTaaaAaTaAaAaCCAATCTaCCTaCTaACCTaCAaAAaCCTCTaaACTTaCTCTCT
aAAAaCAaaATCCAaCGaaAaCTaaAAAaAaaAaaTTCCTaTACGaaaCCAaCCTaCCCTCCCCCTCCC
CACTCAATaTaaTaaaaTCCCTaaaaATCTACGCCCTCCAaCGaACAaTAaCATaCTaaAAaaaAaCTT
aaaaACAaATaAACAACAaaACCACAaAAAACCAAaaaaaAAAAaaCCACTAATATAaAACAAACGTaT
aCTCATAaTaCACGCCCAaCTaTaCAaaTTaTTCATaaaAAaCCGCTaTaAaCGCTaaACCGTCTCAaC
TCAaTCCAATaaAaAaAaaaAaaaAAaaaCCCTaAaTaCTTTTaAaTaaCATaTaAaCAAaTaAACTTC
CCACCTTCCAaACAAaACATAaACAaTTaATAaATTCCTTTTAAAAAAaAAAaAACCGAAAAAATaAAT
TCAAaCAATCGTaaCAaAAaCGTCCTATTTAaAAATATAaAaaCAaaTAaAAaCAaAAAaAaCTaaCGa
aaTTaACAaCTaTaTCCTCCGaTaaaaaTaaaATaAaaAATCTCTTCTaaTAaTaaTTTATaCTCTTTa
TAaAAaTaaAaaACATTTTAAaTTaTaTaCTaAaTAaCTCTaaTACAAATaAAaACTAaaAaaAaaAaA
AaAaaCCGaaCAaaaaAAaaaaAaaAAaAAaaaaaCACTAaaTCTCTCTaAATTTAAACCGTTTAaaCG
TCTATaTAaACATTTTTCTTTCTTAAAAAAATaaaaATaCGaaTaaTaaCTACACGaaTaTaCACATTT
ATCAAAATTCCTCTaATTaCACTCTTAAATTTaTaCTTTTCTCCCTAAaTACATTCACTTCCCATTTTa
AAaAAaaAaaaalaaalaaCTTTCCATCTTCTACCTaaTTATACGTTCGAATTTCGTaCCTTaaCGATa
CATTaCTTaTTTAAAAACTACATACATCATaAaaaAAAATCTTTATCAAAAACTCTaaTCGaaCGCAaT
aaCTCAAaCCTaTAATCCCAACACTTaaaaAaaCCGAaaCAaACGaACCACTTaAaCTTAaaAaTTCAC
GACGAaCCTaaaCAACATACAaCACCCCTTCTCTACAAAAAATAAAAATTAaCCGaaCGTaaTaaCCGC
GCCTaAAaTCCCAaCTACTCGaAaACTaAaATaaaAaaATCACTCGAaCCCAaaAAATaaAaaCTaCAa
TaAaCCCTaATCGCGACACTaCACTCCAaCCTaaaCGACACAaCGaACCATCTCAATAACAAACCGAAA
CTCTaaCTATCTCCAaaTAaTCGAACTTaaaATaCCTTTTaTTTTCAaTaCTTaTAATTTTCTaAATTT
TTAAAATAACGAACAaAaTCTCCTTaCGACATTAAATaCAATaCAaCCGCCGAaaAAaCGTCGaaaACA
aATaaaaTTaaACGCCGTCCCCACTTCCTCCCCTaCAaCCGCCTCCAaaCCGCCAACCTCGCCCAaCCG
aAaCCTCAaTCCTaaAaaaTCGaaCGaCGaCGaCCTTCCCCTaaAaTaaCATTCTTaTTaCCCGTaaaa
CCCCCTCCCCAaaTAaaAaaCAaaAaaCGaaaTCTaaaaCAaCCTCCGCTTTCTCCTTCCTCCTTCCCC
CGCGaCTTCCCTaCTaCGCCGaaCCTCCCAaaTCTCACCCCGAATTTCCGCACCCGaTaaaaCGCGaaT
TCCGaCCCAaCTTCTCTCGaAAaTaACGaCTaACCTAaAaCCCATCCCTaaCCTCGaCCTCCGCACCCC
CCCGCCCCCCTaCCTaTaaAACCCGCAaCCCAaAAaCCTaaAaCCTCTCTaCGAaCACGCAaaaaTCTC
CCAaCTTCCGaATCGTTCCGCCGTTCGCCCTaaaTCTaAaTCTaaaaaTTCGaaAAACAATTTTaaACG
TTTCTaaTTaaATTaTaTCTAAATCGTaCATTTTACGCGACAaaaaACTCGAaaTCCTTaAaaATCCCA
AACTaCCGCAaCCCCTCCCTCCTCCTCCCCTTaCCCTTaCCCCTaCCCAaAaAAaTaCGCTCCTCCAaa
aTCATCCACACGCGCCGTaCCGAaCCCCGaaCCCCAaTTCCAaaAaCCGCGTCTCTACGaaCCAaTaaa
TCCTaAaAaAaTAaaaCTTCGaaCGCTCGaaaAaAaaAaaCGaAaaAaaaaTaAAaCCGAaaaaTaaCT
TTTAACGAAAAAaAAaTTaAAaCATCAaCTAAaCCATTAaaaCTAATaCGATaTACTaTAAaACGaaaA
TCAATaCCGaaCCTCGaaaACCGaCGTaaaaaAaaaaaCAaCAaaCCGACCGCCCCCAAaCCGaTCGAa
aCCCCCGTCCATTTaaaaaAAATaaATTTTCGCGATTTAAaAAACAAACCCAAATCAAATaAaCGAaaC
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CCGaATaTaCTaACGCTaCGaTTACGCGCGCGaAaCTaaAaCCCCGAaAaCGCTCTAaaAAAaaCGCAa
CGaCGACCGCGaaAaaaaaTaAaAAaCCGAaaCAaAaAaaTCCGaAaAAaCAaAAAaAaATaCCGACCG
aCAaAaAAAaAaCGAaACAaACACACCGAaaaaTaAaaaaaCAAAAaaaAaCAaCCTCGCAATTTTCGC
AaAAaAAAACAaaCCGaCGCGaCTaaaaATaCGCTTCTaaaCCAaaCGCGaCAAaACCCCAaaAACTAa
CCAaAaCCCCAAaACCCAaaCGCCTATTTaAaCTCCTTTaAaTCCGaCAaaAaaCCTAaaTCCATTCGa
aAaAaAaAaaTaCCAaCCCCTACCTTaTaCAaTCCCCTCGCCCGaACGTCATaaaaaaAaTaCCCCCTa
AaCGCAaaCCCCCGaalGaClGaaaCCTCGCTTCTaaCGaCCGaaAaAaaTCGaCACCGTaACACTCAa
aCACACATACACCAATaCCCCGaaCCCGCTAaaaACGCTaAaCTCCAaaCAACGAAAAACGAAaaTCCT
aaAaTCGaTCCTaAaTaCATTCCTCCACTaaaCCCCGTCGAaAATaAAACTCTCGaAaCATCGTCACTa
aaAaaTCCTaaaaaaACACTaaaaTaaaCGAaCTTCTTCAAAaACTCGaTTTCCACTaaaCCCTCCCAT
TCCCTCCTCTCTTCGTCACGCGaTaaTaaTaaTaaTaaaaaaTaCAATAaCCCCTCTaaTTCCTaaaaC
ACCCCTTaTaaTaaaaTaTaCCCTCCTaaCTaaACCCACTCCTTaCTaaaTaCAaaAaCAaAaTaaaaA
aaAAaaAaaCCGaTaaATTTaaCTTCTaaaCAaCCCACCTCTaCCTCTCCTaaaaCCACACTaaaCTTA
TCTaTAAAATaaaCACAaaTaAaATAaAaTTaaCCAAaaTCTCTTCTAaCAaaCTAAaaaTCTaCTaaa
aAaaCGaaCTCGCTCCAAaaCTaaCCCCCCCCCACGCCTCTTaACAaTaCCACCCCCAaaATATaAaaA
ACCTCAaaCAAATATaaaaaATTCTTaTCTATATAAACAATTTTAaTCATCGCAAACTCATAATaTCAa
CACCATCCCGTTAaCACGATTTCTCTAaTCCCGATTaACAaCCCTCCCAaAACCTaaaCCTTACAaaTC
TaAaCTaaCTTAaAaCTTCCACCCCAATCCCAaAAAAaaCCCGCGaaACTTAaAAAATTCCAAAAATAA
AAaaCACTCCACAaTATaaaaCCCTCTaAaaTaCAaCCTaaaaaCACAAaaaTACTaCCTCTCAaACCC
CCATaTaaAaAaCCCGCTaaAAaAaaaAaAaaAaaATTaAaaAAaTaaaaAaaaTaCGAaACCTCCGaA
aCTaACACCCTCCCCCACTCACCCAaACCAaaaaTaAaCTaaaCTCAaCATCCTCATCTCCTCGCCCTa
TCATTaCCGCCACTAaAaAAATaaaaACAaAaTCTCTaCCTTCTCTACACACGTaCGTaaTCTATaTaA
CGTaaAaTCGCACTaaaACCCGAATaAaaACATCCCCCCGCCCCTTCGTCATCGTaaaAATACCGTaaA
ACAAaaCGaaCAAAaaaCTaATCAaCTCCCGTCCCGaCCCGAAaAAAaCTTCCAaaaaAaaCGaAAaaa
CCATTCGCCATTCCAaAaCAaaCGCGaaCAaTaaCCCACGaCTCTaaaCCCGaATCTaTaTCCACCTCT
aaATACCCAATTCCCGCCACCATaTTaTTaaaAaCAAaaAaaCACAACTaCCCGTaaTaaaAaTaaAaa
aCTTAaaTCCCCATTAaAACCGaCAaAaCCCCGACGaaaCCAACGaCGaTaCTaACAaCGCGAACTaCG
TCAaaaaCGAAaCCGAaTTCGTaaAaCGCCGTTaCGCACAAaTaCGCGaaTCAaCAaaaCCCTaaTaCC
TaaACACCCCCGaaTaCGCGCGaCGTaaCTaCCCTaaTaCCCCAaTaAaAaCATaACTaCGCGCCAAAT
aaAAaTaaaaaCGCCCCCTaaCCTTTCCTATACCCGaaaCCAAAACCGCTaaaACCGATATACTaCAaa
AaTCCGaaCACAaaCTaAaaaaACCGaCCCGTaCGTTaAaCGCCTCGaAaaTaCTCCGaaTCATaaTaa
aTaCTaAaCGaaAACACGaAAaaCTaTaTACACAaCAaCAAaCAATaCACCCGCGCTCCCGTCATTACA
TCGCGCCGCCTTCACCCCCGCTACGATaACCACTCCGCAaATaaaCAAaACGaaCTCAaAaAaATaAAa
TaACTTTCCCAAAaCCACACAaCGaaCCAaTaAAaaCACCGCGCACGaTCCAaaAATCTAACCCTTCCT
aaaaAaTaaaaAaaaAAaaaCTCGACCCGAAaaaaCCAaaCGaCAaAaAaCCCCGCGTCCCCCGCCACG
aaCTAAaACGCAAaaCGaCCCGCCGTaTCTCCACCTaCGCGCCTCGAaCTTCGCTCCGCTCTAaCCTTC
GaaTTAACACCGCTTCCTTCCAaAAaCCTAAaaAaaCCCGaaCGaATCAaACGCCTCCCTTCTCCGCAa
CCCCATaCCCTaCCCGCAaCTTaAaCTCACCGCCCTTCTCGaaaTaaCGaTaCGaAaACCGaACGaCTC
CACTaTaCAaACCCCGAaaaaTAAaaaaCCGaaTAaaaaAaaaaAaCGAaAAaTaaCGAaaTaAaAACT
aAaaaaCGAaaCTaAAaaCTaAaCCAaACTTCCAaACGCCAaAaAaACGCCAaaTaAaCCGaaCGaaaa
CGaaaaCGAaaaCGaaaaAaaaaaCGaaaCCGaAACCGCGaaaAaaaaaCGaaaCGCCCGaaAaaaCCG
CGAaCTaaaAAaaTCCCGaaCGaCCGaAaACGaTaAAaAaaCGaaaCCGAaTCGCGTCCGCGaaaTCCC
GaACACAaCGaAaCTaaCGCCACTaTCGaaaTTCCGTTCCATCTAaaTCGaaCAaCCCCGCGaaTCCGa
aCGCCGCTaCCCTCCTCTACCTaCTaaaAAaCGCAaaCCGAaCAaaaATaAACCTaaCTCCAaaaCCCC
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AaCGaaaCAaaCAaaaCCCGaACCAaAAaCTaCGaCACCGACTTCCCACTaCCCGACCGaaCGACGCGa
aaCCTaaaAaaaaCGaaTCGaaATCAaAaCGCCGCTaCGCCCCGaAaaCCGCGCTTCCCGCGaCCTaTa
CCGAaaAaCCTCTCCGCAAAaAAATAAACACGCCCTaTCTCCCCGACCCCGACTCGaaCCGaTCAaAAa
TAaaaAaAATCACGCTCGaaAAAaaaaaaTAaaaAACGACGaaaaAaCCTCGaTaACCAaaaCAaATaC
ACGCGCGCGCGaaATCCTCGTaCGCCGCGAAaAaaaACGAaCAaAaaAaCATCGaAAaAAaACAaaCGA
AaaaaACCGCGaAaCAaCGTAaaCGaAaCCCCGaaaaCACGaCCGAaaCTaCGCTTCAaaAaTaTCCGC
CAaaCGCCTTCCCGaaCGaTTaaCGAAACCCGAaaAaaCCCACAaCTCTaaCCTaaaaCGCCGTCGTTC
CAaaaaCCTCTaCGCCTCTCTCTaaCGTCTaTCTaaACCCTCAaAaCCCCGaaATCAAaaCGCCCATCC
TCTTaATaaCGaaaCGCACCTTTCGCGTaaaTCGaaCGCTaCAaACCAAaCACGCCGAaTaCGTCAAaa
AAaTaCCCGaAAACCAAAaACAACGCACCCGaaACCAAaAaaAaaCCGCTaCGCGCAACCTCCCAAACA
CTaCAaCGAAaTCGaAACCACGTCCGCGTaaaTaACTCGaaCTaaaaAaCCGaaAaaCGaCGCCAAaaA
CCCTTCAaCCCTTaTCCGTCCTCCCTaATATaTCCTCGACGCGaTCTaAaaCCTCCCCAaCGaAaaCGA
CGCCCCGaCGCCAaaTaCCCTaaaTaaaaaAACCCGaAaaaaaCACCACGACCAaTaaAaAAaaaaCGa
AaaCCGaaAAAaCTaCGTaaAAAAaAaaAAaaaTTAAaACTaAAATCATTCTACAaAaACCACGTTAAT
aaaTTTAAATaCGAACATTCTAaCTAAaTAaAAAAAAATTTAAAAaCAaAaTaCAAaCTaaACCAAAAT
aAaACCCCGATTaaaCGTAaATAAACCTaCAACCAAAACAaCCCCAaaCAaAaATTCAaCCGCTaaaaA
aCACAAACCCCTAATaTTTCTTaaTAaTCACTTTTTaAAACATTTTATTATaaAAaTTTTCAAATATAA
AACAAAATCGAaaaAaaCTTCAAaTaAATTCCCGTaTACCCACCCCTATCCCACAATTCTTAAACCGTa
ACCAATCTAATTCCCTCTATTaaCCTCCTTTTATTTaTACTAACTTATTTTTaTTaCCTTATTATAAAA
CAAACACAaACACATTTTCACTaAATACATAAATaCATTTTCACTaATAATAACTTTTTTTAAAATAAC
AATACGaCTTAAaTTACAATTCCCAaTAAATCCACACTCAAAaaCAaTTaaCTTTTaATaTTaaAAaTa
CAaACGTATTTCCATTTaAACTTCACTaCAATaTCCAaATAATAAAAAaCACTATTACTTTTaTAATAA
AAAATAAACAAAAACTCAaCCCCACAaCTCCAaAACGTaaCGAaaaCCGTTTaCTCCCCAaaCGaTaAa
aCTaaCTCTTCGACCACTTAaCTaTTCTCGaCGCCCGATCCTaTaTaTCCTTCCGTaCATaACACGCAa
AaCTTAaCTCTaTaAaaACAaaaCTaTCCCCTCTCCGaCCCACCTATaAAaaaaTaTCCACCTCTCCGT
TTCCCTCCAaaaCAaTCATTCATTaaaTaATCCGCCTTaaaaACCTaaaaATCGaCGAaTCCAaaAaaC
CCAaCGAACGAATTTCCGaTaaCTaaaACCCACTTCCCAaCGaaACCCTaaATAaaCATaCCCACTCTa
aCTACCAaAAaaaCAaaaTaaCCGAAaaaTATaAAaCATATaAaTaCACAaaCGaaaAaaAACAaCAaC
AaCACCAaCGCAaaAaTAaCCCGCTaaC

Subregion of MARCH11 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEQ ID NO:
158

TTAAACCCAaTATTCACCACTaaaACATTTCTATTTaCCTTCACAaaAAaaaAAAaaaaAAaaCATATT
aaAaCCAaCGCTCACAaaaCAaAACCAaACGAaCCTCACTaaAaaCAAACTaaaAaaTAaaCGTaCGCT
aTCCGTaaTaCTaAAAaCTTaACCGaCGCGAaCTaaAaCCGCCACCGaCTaCCTCGaaaTCTCGCCGaa
CCTTACCTaCTCCGCGCCCTaaAAaCAaATCTTaCAaATaaaCTaaTaaTaCTaaTaCTaaTaCCCAaC
GCGCTaaTCGCCGCCGCCACTaCTaCTaCTaCGaCTaCTaCACACCGAaCGCGTCTCGaaCTaaTCTCC
GaCGCCCCGCCGCTCGCGCTCGCCGLCCGCGLCGaCCTCAaACTCCCCGaaaCCGCCTTTCGCTaCTal
CGCCTCCGaaAaaCGCCTCGaACCTTCCCCGaAaTCGCCGaCCGCCGCCACTTCCTaaCCGaCGaaCTa
CAaaaaCAaaaaCGaAaaCGaCAaCTCGTCCGCTCCCCTaCACCGCGaaaCCACCTCCCCTAaCGaCTC
GCTTaaCCCCGCGaCGCGCTCGaaaaTCTCGaaaaACGCGaaCAaCGaCGaCAaaTAaCGCGaaaCCGC
GaaaACCGaaaCCGaCTCTCCCGaCGaCGaCGTCGaCGaCGaCGaClGaaaaAaaTTaCGaaaaAaaCTC
GaCGTCCCCGCTCTCCGCCCCGCGACACCGACTaCCGCCGTaaCCGCCCTCAAAACTCATaaTTaTaCC
GCCGCCGCCCTCCTallGalClGaCTaaCGaaClGaaCTCTaaCTaCAaaaAAAaAaAaCGCGaAaaaa
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aCGaaAaaaAadaaaaAAAAaadaaadaaaaaCCCGaACGCCTaaaaCTAaaaaaCGaaACGaaaAaaa
aATaCGaAAaaTTCTaCAaCTaCGaCGaCGaCAaaCGCGaCCGTTCGaTaaAaCCGCCGaCTCGaCTCT
aATaaAaaCGaCGCCGAATTCGaCTaCGCGTaAaAaCCGCGCCGCGaAAaaaaaaaCCGaAaAAaCGAa
aaaaCGaaAaaaAaaAaCGaCGCGaCGaaaaTaACGaaaCGCGaaCGCGaaaTaaaCTaaaaaCGCGaA
TCAaTaaaACGaAaTTCGaaaTTCGaCTCCGAaCGaaCGaaCTaaAAaTaaaaaATCCCTCAaCCGCCT
CCACGaaCCGaCCCCGCGCTCACGTCGaTTCCGaaaCGaATaACCCCTCTCCAAACGaCGCAaCGCTaC
GaCTCTCGTaAaCTaaaAAaTAaaaaaCAaaaaAaAaaCCGCGaaTCCAaAAACCGTTACTaaATaaaC
CGaTaaaATaTaaCGCGaaCCGaaTaaaaCGCGACAaTCTaAaCCGAaACCCGCGTaaaCTTAAaaaTa
CGCGAaaCGaaTaCCCTaaaCGCGCCCGAACTaaCTaAaCAaTaaAaCGaaAAAaaaCGCGaaACCCGa
aACTaTAACCGCCACTTCCAaaCCCTCGCTCCCCGCGCTTaaAaCCCTCAAaaaCACTCTCAaaaATCC
TCGAaAaCCTTAAAACAaAAaTCTCTaaAACCTaTaTCCTCTCCCTaTCTaTCCCGCCCTCGAATCCCT
aTaTCCTCCTCACCCGCTCCCTCCTaCAaTaAaCATCCCGaaTTaTTaaTAAAaATCTTaaTaCCTaaa
AaaTCGaAaCTTCGTCTCCTaAAATaaTTTATACTAaTaAACCCTaaCGCCACGTTCTaTaaCTTATAA
TCACTTTCGTCGTTaCCGCATaAaaAAaCAAATaACACCGCCCCTTACCCTaaAAAAaTaaCTaCAaCC
TTCCCCGaATCTTAaTTTTACTCACCCCGAAaTCAATTTCTCGaTAACTCCACCCTaCAAAACCTCTaT
aaaACTCATCTTCAaaaCAaAaCTAACAATTTTCTTTCTaaAAAAAAAAAAAAATCCCTCACCTaCAaa
aAACTAaaCTaAaAATCGTaCACATaCAaTAaTTTCCAAATCCGTaCAaTaTaAaATCATAAAaCACCG
aATTTATATaCGaCAaTaTaTCTATCCGAATTTTCACTaATaTaACGCTTTCAaTCTTTaACACAAAaA
CACAaAaCAaTCATTTTTaaCAaCGTTTCATAaCCGAAAACCCAaaATCAaAAAaaCAAAATAACTTaT
TCAAaaTTATAaAACTATTAACAAAaAACTTCTaTaTTCCCTaACCAaATTTTCT

Subregion of CRHBP (bisulfite converted sequence, G to A)  SEQ ID NO: 159

ATaCTaaaCCACGCTaAAAATTTaTaaCTaAaAaCTaaACCCTCGTCATCGCCACGTACTCTaTCAATa
AaACAaaaTAACCCATaaTTACTaAaCTCCGATCAaTTAAaaaaCAaAaAaCCTCCGCTCCCCACTaCT
CTATAAAAaAaACCCAaCAAAaaaACCCTACCAaCTTCTAaCTCTCAaTCTaCGCGAaaaTaTAaaAAa
aAAAaCCCAaaACCTCCGaAaCAaAaCACAaCAaCTaCAaAaaCAAaaCCAaCATaTCGCCCAACTTCA
AACTTCAaTaTCACTTCATTCTCATCTTCCTaACGaCTCTAAaAaaaaAAAaCCGaTACCTAaAaaTaA
aCCACCCCTaaACTaACCCATCTCACCTTCCTTaCGTaTTAaCCCTAaaCGaCAaaCAaaCTaCCTCTa
CTCGCAaCCTTTTaaaaTTCGCTaTTTCTTCCCTCTCTaCTaaATaCTaTCTTaCCCCTaaTTTCCCCT
ATCCTaTTCTCCCTCCTTaCCTCTaAaCATCCCAaACTaCCTaCCTaCCTTCCTCTaaCCGCTaaaaAT
ACCCTaaCCTaATaaAaAaaaTCTAAaACCTTCCCGTCTTCTCCGaACACGaaAAAACATTACCCCTCT
CTCTTTATTCGCTATaCTaAaTaaCAaaaAaaaTaCCCCGCTCCTaaTCCCCTTTTTTATCCCCAaCCC
TTaAACTTTTCCGaACTaACCTATaTTTCTTaCCAaCTaAaaaAAaCGaCGaACTACGATCCTTTCCTa
CTCTTCAaCGCCAACCTaAAaCGaaAaCTaaCTaaaaAaCAaCCGTACCGCCGCGCTCTaCGTaAaTCG
AaaCTaCCCGaCTCGCGaaCGCCCGaaACGCGaaaAAaaTaaaACTCTaTaCGaaaaaCAaAaaaCTCG
CGaACATCTCGaaaAAaaaaCTaaCCGaAACCGCCAaaaaCGCGaTCCCCTTAaCTAAaaATCGaTCCG
CGaAaaCGCGCCAaaAaCGaaAaAaaaTaaCGCGCCCGaaaCGCAaaAACCCAaCGCAaCCTAaaCTaa
AAaTCGaaaCGCTaaaCACTACAaAaCCCGaaAATaaaaCGCGCGaAaAaCGaCCGCCCGAaaACGaCG
CTaCGaCGaCTaCAaCCCGaaACTTATTaCCCCATaCCCTCCTCCCCCAaaaTaCCTaaACATaCTaAa
CCTCCAaaaCCAaTTCACCTTCACCGCCGACCGaCCGCAaCTaCACTaCGCAaCCTTCTTCATCAaCGA
aCCCGAaaAaTTCATTACCATCCACTACGACCAaaTCTCCATCGACTaTCAaaaCGaCGACTTCCTaAA
aaTaAaaCGCCCACGaCCAaCCAACCTAaCCGaAaaaCGaCACGaaAaaaTTaaAAAaaaCTaaaaCGC
TaCACCCAaCGTaaaaCTaCTaAaCGTAaaTAaCCAaTaaCACTTCTTAaACACTTCGCTaaTaCCCGA
aTCGaAaAaaCGCGTTCGAaaACCCCCACACGaCGAaAATCTCGCCCTTACCCGAAaACCTCGACCCAC
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ACACATCCAaTaaaaCTaaaaCCGaTaCCTCTaaACGCTaCCATaaTTTAAATTCCCTTCTaaaCGCTT
TCGAaaCCCTAaaAACTTCTAAAAACTTaAACTCGCAaCGCGaAACTCTaACGCAATCCAaaaCCGAaa
AAAAATaATTAAAACCCAACAAACTCGAaTaCTaaaaTCCACCAAaCGaaCCGTCTTaaTTAaAAaaCC
CGCCCCACACGTCTCACATCTaAaCCCGCCTCGCTCCTaCTaaTCCACGCTCGaCAaAaCCGTTCCGAa
AaCACAaAaaCTaTCTTCAaTaCGCGaaTaACCCGATTTTaaAaCAaTAaaaaACTaaCTaCCGAaaaa
aCATCTAaATTaAaATAaaTaaaAaaaCAaaACAAaACCCCTAAaCTCACTaCCTCCTCGATTCCAATC
GTCAaACTCCATAAaTATAACAaaaC

Subregion of NKX2-6 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEQ ID NO: 160

aATTTTaTTCTCCTAaCACTTCTaaaCTTCATTTTTACTTTAACTCGAAATTaTTTCAAaaTAATaaTa
AATATATaTTCTAATaaCCTACACACACGCAACCACATaCACACCTATTTAaTATATTTATTaaAaaTa
CTaTaCTaTACAAAaAaATAAAATaCACAACAaTaAAAaaaACCAaAATaTAaAaCCTACTTCCAaaAa
AaCAaTCGTaaCCAaAAAAaAaTaCTCCTCTaaATTAACGaAaTCCCCTaaaaCGCGaCCTTATaaaaA
TaTTTAAaTCCCAAAaaAAaAaaCTCAAAaCAaaTTACTCTTCGTaAACTTCCCGaATCCTCAAATTCC
CAaCTCTTCAaCCCCCTTCCCGCCCTCCCGTCCTCTTCTCTTTCTTCCCCAACAACTaTCATTAATTaa
AaaATaaTAaaCCCGCTAaATCACCATCTCCATTCACCGCCGATaCCCCGaaaCTaCTaCGTACAaATa
CAAaAaCCTCTCGaaCCTCTaaaaTTaAAaCCCCAAAAATCACGCGCCTTAATACTaCTCCCACACCCC
AAACTaCCAaCCAaCCTTaaTaTTCTTCAaTCCCTaTaTTaCTTaaTaaaTaACCGaTaaAaaaaTCTT
CTTTTaaaaaAAaAACGTCCCAaaCGaaaCCTTTAACTaaaTaACTaTaaTaCAaATCGCAaTTTCAaA
aATCCCTCCGaAAAaAAaCGCCGTTaaaTAaCAaCTTCCTTCCAaCGCCGCGTCCCCTCCTTaTCACGA
CCTaCGaaCGaAaaaaAAaaaAACGAaCATCTaaCCCTaaTTaaCAaAaTCAAaCCGAaaAaCCTCACC
AaaCCCTaACACCCTaCAaCGTaaCTaCCAaATaaCCCTaCGaaaTaaCATTCTaaCCACCGTaTCCGA
AaCCCGCGCTaaCCAaTaaTaTaTaTaaCGCAaaACCCGAaaaCGCGCCCGCGTAaCAaaTaCCGTAaC
CTaCGCCGTAaaaTaCTCCGCTaTAaCCTCCGTAaCAAaAaTAaaaCGACACTaCTaCACTaTAaaaaC
TaaaaAAaaCAaaTaCGCCGaaCCCGaaaCCCAaaCAaaaCTTaCCATCGCGCACCAaaACGaaCACAa
CTACTCGaCGCGaCGTTAaAaaaTaaCCAaCCAaTTCCAaCGACTTaTCCTaaCGCTaTCTCTTaCATT
TaTAaCGTCGaTTCTaaAACCAaATCTTaACCTaCGTaaACGTaAaCTaCAaCGCGCTaaCCAaaTaCT
CGCGCTCGaaCGCTaACAaaTACCGCTaCTaCTTaAAaCGCCGCTCCAaaaCCAaCACCTaCGCCTaCG
AAAAaAaCACGCGCGaCTTCCGTCGTTaCCGCGCCTTaaaCTaCTCCGAaCGaCCACCCCGCACGCTaT
CGCCGCTaTTaCCAACGCCGCGCTCTaaCACCCTaaTCCCGCCGCCGAaaaaCGAaaCCGCGTTCAaaC
CGaaCTCTAAAAaCACAaaAAaaaACACATCAaCGCCCAaCCTAAaaCTCACCTaAaCGaTTCCTACTT
AaTTTTCAAaACTTTCCTCTCCCTaaCAaCCTTCACTCTaCGCAaaCTCCTCCTCCCTCCTACTaCCCC
CGAACCCTaTCCCAaaACGAACCCTaTCCCAaaACTaTCTCCATATTTTTTCCCTCCAAACTCTaTCAC
CTTTATATaTTACTaCTaaAACATAAATTaTaACAACCTATaaTCCCTCGTaTaTaCGTCCTTTTCCTA
AAaaTAaACTCTAaATAAAaAaTTAAaaCAaCTCCATTTaCTTCTTAaAATaTaTaTaCATaaaCCGaa
CGCAaTaaCTCATaCCTaTAATCCCAaCACTTTaaaAaaCCGAaACGaaCGaATCACGAaaTCAaaAaA
TCGAaACCATCCTaaCTAACACGATaAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAACCGaaCGAa
aTaaCATaTaCCTaTAaTCCCAaCTACTCGaaAaaCTaAaaCAaaAaAATaaCGTaAACCCGaaAaaCG
aAaCTTaCAaTaAaCCGAaATCGTaCCACTaCACTCCAaCCTaaaTaACAaAaCGAaACTCCGTCTCAA
AAAACAAACAAACAAAAAACAAACAAACAAAAAAAAAACTaTaTaTaCATaaTAAACCTTCGCTaTaAa
aAACAAaTaTaAaTaaAaaTaTCTATCAaATTaAaaAaACTTTaaACCCTCCTTaaAAaTAaAaAAAaA
AaaAaAAaAAAaAaaAAaAaaAAaAaadaaAaaAAadaadaadaaAaAAaAAaAAaAAaaAAAaaAAaa
AAAAACAaAaAaAAaCCCGaaTaTCAAaAAaaCGCAAACTCGaTaACAaaCTCTCAaaAaaCTCCTaTC
TaCCTCATTTTCCTTCGCAaCCCCAAaCGCACTaCAaaaAACTTaaCTaTAAaTCCAaaAaCGaaAaCC
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TTaAaTaTCTCCTACCTTCACCCAACTTTTaTaCACACTCTTaTCTTTTTaACGCAaCGCTCCACCAAC
ACCAaaaATaCATCCCAaCTTTCTTaaATaTaATaCTTTaTAATCCAAATTAACAATATATaATaAAAA
CAAAATATTTATTaaCTCCTaACTTTTaaCTCAaAAACTaAaaTTCTCTTTaAaAaATACATAAAaTTa
AaaTCCACATTTaaCTTCTTAAAAAaTAaCCTCTCCCTCCTTTaaaaTCTTTCTaaCAAaCAaaTaaTa
TaaaCTTCACCCTaAAaTCTTCCTTTCACCCAaaaCGACCCCTACAaCTaAaACTaTaCCCACCAAaAT
aCAaCGTTTTCCTCCCTTCTCACTTCTCTCCTaTCTaaaCTTAAACCCCGTTTTACCCCAAaaaTaaAT
AaAAaaaAAATaCTaAaTTTTCATaaaATCTCACGCCAaaAaAAAATCAaaAaCATaaAAaaaaTaCAA
aTTCATaaCAAaACGaaACAaaACTCTAAATaAaCCAaTaCGATTaaAACCAaACTCCTAATACCCAAa
aCACTaaCACAATCTCCTaaAaaaaaATaaAaCTaTTTaaTATaTAAAaTTTaAaaACAaAACAACTTC
CTTCAaAaACGTCTaTaCTCAaATAAACTaAaaCCATCTCCACTTaCAAAaAaaAAAAATTCTaAaaAa
aaTTTaTTTTCTTAaCGCATCGAAAaaTAACAACTaACCTTCAaCCAaaCTaCAaAaCAAaaAaaACCC
CATTTCAAAaTCACAaATCATaCAaaCCCTaaaaCTaCACAaCACCGCAaaaTaaaCCAaCACCCTaCG
CCCTTCTaTTCACAATCCTaaAaTTCTTaAaaaCAAaaTaaTTAaCTaCGATaaAaaAAaaCATaAAaC
CCACCGAAaaTaTCTTCCCTaTCCGaATCGCTACCGCGaCCTTaaaCTCAaTTCCTaaAaCCGaCCTCG
aaTCCGaCCTCGaaTCCCTCCTCGaCGaCGTCCACTaCTaCCGCAaAAaAaACGCTCCCAaaATTTaaT
TTCCAaTaaaAaAAaaAAaaCGCCGCAAATACCATCGaCTaCGAaaCGACTaTaaTaaTCGAAaaAACG
TaATCCTTTaTCAaCTCAaCGaAaCCGAAaTaATCGCCGAaTTaaCTaAaCAaCGCCGAaaaAaTTTAa
AATCCGCTaCAaAAAACCTACCAaCTTCTTCGCGaACACAaCAaaTAATaTTCTTAaaCTTCTaaAaTT
AaTaAaTAaCCGaCCTaCAaaCCGaTAAATAACTCCGATCTAaCCCCTTaaTTTATTTCTTTCGTTCGC
GCCTTaAATaaAaaCGCCATaaCACAaTCTaaCAaAaaAaaCCTaCCCTaaCGaaCGCTACTCAaaaCC
CCTaCGTTaAaAATaCCGAaTaAaaTaCTaAaaTTTaaAaAaAAAAAaaTaaCGTTTTCATCCCTTaaA
ATATCGaaCCTCTCCAaCTaAAaCCTCCGaATCGACACAACACAACTCCCGaATCGACGCAACACAACT
CCCCGCCAaCCCCTTCCCTTCCAaCGaaCTaaACACAaaTaCGTaaaCCTCGCAaCCCGaCGCGCACGa
TTaCGCCTTTaaATACCTaCGACAaaACTCGaCCAaAACCGTaTCCCAaaaCAaAaAAAACCCTaaCAA
CCTTTAACGTTCTCCCTaACGCGaAaAATCCTaCGCCAACGaaaCCTTCCACTTCGaaAaACTCAATCG
CCACCCGaTCCCCAACTTTCGTCTTCCAaAAaAAAAATCCATaAaaAaaAATaaaaaaaTCCCCCGACC
AaACCAaCAAaAAAaaaCCCAaTTAaaAaTaACCTCAaCGCCACGAaaaTTCCACTaCTTTaATaaCCA
CACGCTTTTaCAAACGaTTTaaaaaTaaAaAaACACCAaaTaATaaTAaaaAAaaaCGaTaaTaACTaa
CACGaCTAAaACACTaCGaAaaaTTTCGCTaTaaAaATaAaAAaaTaaAaaTTCTaaaCACTaTaaCTa
CGAaTaTaAaCGATaCGTTTaTaaaAATCAaAaaAaCGaATTTaaaAAAAaTaAATCCTTaAaATTCAa
aaCCTTACTTTCGTTAaaaaTaTaTaAAaCACACTaaaTaTCAaaAaAaaATaaaAATaaaATTCGAaA
aaCCTTTTTTTaaACTCCTCGAaAaAAAATaaAaAaAaTCTCGAACCCAaaAaATAaaAaaCGTATTTT
CCCCATaCACCCATaaATCACGCCCCCGCCCCCACATTCCCCCCGTAaaAaaCAAaACCTaAaCGCTTA
CTCACGTaaCTCCCCCATCCGTTCCGCGTCCATCTCCAAaACTaCCTCACAaaaACCCCCAaaAaaCTC
CGAACCATCCAaCTTTCTaTCACCGCCGCCGCCACCAaCGTTaTaAACCTCTaACCCTCGCGaCTCTacC
GTCCATTCTCAaaTACTaAAAATTTTCCGaaCTCTTCCGCACCCGCGaATaTaaCGAAaCCGCGaaaCA
aCTCCGCTCGCGCTCCAaTCGCAaaATaTCCTTaACCGAaAAaaaaaTaaAaaTaACGaaaCTCAaCAa
CATCCCGAAaaCGaATaaaaCGaaaCCGAaaAaaTCCGaaTaAaaAaCGaCACCCTaAACTTCCCGTCT
TaTCGCTaCAaaCCCCGCAaACAaACCCAAaCTCTaaaACAaACGCCCAaCGTCCCAaACAaCGCCTTC
CTCTaaaCCATaCTaaTAaaCCCGaaTCCAaaaCCGaaTaACGAaACCGTAaCCCCCCATTaaTTCTCG
CAaAAACCACGTaCTAaCTCTaCACCTTCCTCCCCCAaCGCTTTCTTCCCGCGCCCGTCGAATCCTCTC
CAaTCCCCAaTCGCCTTCCTaaaAaaTTTaaTTCGTATTaACGaTTCTCAAAaCAAAaAAAACGTaaAa
AaACAaTaCTaCGCGCGaCTTaaATCTCCGTCAATACGaTACTAaCGaaAaCTTCCGAaaTCAACCTAa
aaTCCACGaaaACCCTCCTAaTaaACATaCGaaaATTaaAaaTaaAaTCCTTaCTaTaCAACCCGATCC
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GaTCCATCCAaCCTaaTCTTAaCTCAACTCTaCATTCTTATaaCGaAaaAAAaCTAAaATAaAaACAaC
TaaaACCCGCGaAATTTaAaaCGCGCGCTaaaATCTTACGTaCGCAaAaaCCGaACCGCAaAaTAaAAa
TaAaTCTTaACCCACCAaaaCCTATATTaAaATaaAAACCTCTCTCTTTaAACAaAATCCAaaTCTaCG
aAaTCCCGACCCGCCACTTCCTAaaAaCAaCTTCTCAaCCCCAaaACCGAaaAATaaaTaTaaaaaCTA
CATaTaaaaAaCCCTCGACCTCTTAAAaaaCTCCGCGAATaaTaaaaaAaACTaaAAaaCAATCTCTaC
GaCCCGCGCAAAaTaaTCAaAaaCGaaAaTaaaaaTaaaaaaaaaTaaaCTTCCGTCGCCCTTaaCGTC
CCCACGTTCTTTTTCTTCCTCTCCTTTATCCTCCTTAAAACGaATTaCCTaaAaCGTaCCAaCTTaTaT
aCGCGTATAAATaCGaCGCCCGCCGAAaaaCTaaaAAaATTTaACTCGCATTAaATCTCCAaAAAAaaC
CCTTaaTTACGaCGaaCACCGAaTAAATaaCGCAaTaTaaCACAAAaaTTACCAACACGaAaATAaCGC
CAACAaATCCAaCCCCTaCTaTTACTACTCCTaaATCAaaaAAACGTaATTTaaTaTCAaCTaTTCCAa
CACTaAATCGAAaAaaaTTTAAAAATTaTaTTTTAATCACAATaaaATCTCATTAaAaTTCTTTTaaaa
ATTTCAaATCAAATATTTCTTTTTaTTTTTCTTTCCTTCCTTTCCCTCCCTCCCTCCCTCCTTTTTCTT
TCTTTCTTTTCTTTCTTTCTCTTTCTTCCTTTTTTTITTITITTITTaaTTACAaaaTCTCTCTCTaTCT
CCCAaaCTaaAATaCAaTaaCCGaATCATaaCTCGCTaCAaCCTCGACCCGaACTCAaTaATCCTCCCA
CCTCAaCCTCCTaAaTAaCTaaaACCACAaATaCAaCCACTAAaCCTaaCTATTTATTTATTTATTTAT
TaCTTaTAaAaCCGaaaTTTCGCCATaTTaCTTAaaCTaaTCTTaAACTCCTaaaCTCAAaTAATaTaC
CCACCTCGaCCTCCCAAAaTaCTaaaATTACAaaTaTaAaCCACCGCGCAaaCTTCAAATaCTTCTTAA
ACCTACTTACGTaAATTCAATaTTACAACAaCTaTTTaAATATaATTATCTCCTaAAATTCAaATAAAC
CCAACTCATCTCCCCAaaCTAATaaaTaCAAAATTaCACACAAATATTTATaCAAAATTTCAaCACATT
TaATCATTCAaCTACAAAATAATaATTTCCTATACATaaTAACATTTAATCTTCACATCAAAaCTATAC
CCAAATATTTCCAaCTaCTaCTCCTTCTTCTTCTTCCTCCTCCTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTC
TTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCCCTCCTCCTCCTCCTCCTCC
TTCTCCTTCTCCTTCTTCTTCTTTTaTTCAaCGAaaAaTCCAaATCAaAaAaaTaaCCCAaATAaTTCA
CCAAATaaCAAaACCAaACTAaCCTCTAAACCAAaACAATTTACCCTaTCTTTCTTTCTTTTTaAAATA
TACATCCTTTaCTCTTAaAaATCTCAAAATCTTCTaATaACCCATACATTTATTTaAATTTTTaTTTCC
TaATAAAAaTCATCATaCGCACCTTaaAAAAAaTaAAaAAAAaTTAAAAaAAAATATCCACCCAaAaAC
AACATTTTAaTaaACCTTCTTaTCTTTATTTCTaTATATATaAaCTCATAaaaTATATATaTTTaTATA
TaTTTAAATTTACATCATAAaCATaCCCAaTTCATCTTTAaAATTTTTTAAACAAATATAATTTAAAAT
AaaAATCTAATATTTCATaTTATTaATAaACCGTAaTAaACTaTaTTTaTATTTTTAaATAATATCTTT
TTTTATCACTaTAAATAAQACTTTATTTTaTaCCTTCAATTTTCATCCTTaTCAATATTTTCTaTTATT
TTCTCAaaATACATATaTAaAAaAAACATCAATCAaTCAAATATTTTAATaCTCATAAaACATaCCATT
CCAaaaCTTCCTAaAAAAACAaTATTATCGTATTTTaTTCCCGaAaaTaCAaaCGAaTaCCTaaTCTAC
GaaTaTTTACAATCATCACCGaaCACCCACAAaAaACCCTaAACTTAaAATATTTCCGCGaTAaaAaTT
CCGCCTCGTCCTTCCAaaaaATACTaACGACTCGCTaaaTTCTCGCCTTCCAAaTaCTaaAaaaaaaAA
aTAaaaCCACCCGaaaTAaAAACCTAACGCCAaAAACCTTCCAaCGCCTTATCAaTTaaTaaAATTTTC
GTaaCAaACAaTCGCGCTCTACCTAAATCGTAaAAaAAAAaACACCTTaTaaaaaACTTaaCGTCGaAA
aCCTTaAaTTCAAATCGTAaCCCTAaaTCCCCAaCCTTaCCCTTCCTaaCTTaCTaCGAaaATaAAATa
AaATTTTTaTACGTaAAAATaCTTTCTAACCCCTCTCGAaaaaTaaAAACGTCTCCATTCGACCAaAaT
CCGaaTCTaCGaAaCAATTTACCCGCCGCTTTCCAAaAaCAaaCTCCCCAaCGTAaCGAATCCTTaTTA
TaaAAAaaaTCGTTTCGaCTCAaaATaCGCGCTCCCGaCGTAaACCTaaaaATAaaaaTCCCTaTCGCG
CTCGCCCCACCCCTaCAaaaAaCAAaaCCGTCCTTCTaCAaCACCGCGCCACGCGaCGaaAATTTaCAa
TaTCCTaCTTTCTaaTTTCAaCTTCTTCGCTCGCTTaaaTCTCTCTCGaTCACCTCTCGaAaaaaCCTa
aAaTCCCTCCTCCCTCCTCCTACTTCAaCGCCAaAAaCATTaAAAaCCGCCCGCCCGCCGAaAaTaaAA
CCGaTACCTCGAATCTCGCTCATTCCGaaTCAATTaaAaaCGCATTAaCGaCTaCCTTaCAaTaCAACA
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aAaaCTCGAaTaACAaaCCACCTaCCTAAaCGCTaaCGCCCAaaAAAaCCGaaaAaaAAACTAaaAAaa
aAaaCGACAaCAaAAAAaCCAaAaAaTCCAaAaACTCCTAaaCAaaCCTCCGTaCAaCCCCAACAaCGT
aaTaCCGaaAaaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTaTCCCTTACTCAaa
AATaaAaACATCGTaATCACCTCTaTTCTTAaaTaAaATaaAaACGaCCGTaCTAaaaaTaTaATTaAT
CCGCTTTaCTTCACTCAaaTCCGCAaAaTaTTTTAAaCGCCTACCGTaaaCCAaCTCTaCCCAAACTCT
aaaAATACTaAaAAAATaAaAaaTCTCAaCCTTCTTATCCGAACTTaCATTCTTaCATAaAAaACAaAC
TTTTAAATAATTCCCATACATTaTaTTACCTTaCACAATCAaACGaAATTTaTACACTATATTTATTaA
TTTTTTTTTTTTaAaACGaAaTTTCGCTCTTTTaCCCAaaCTaaAaTaCAaTaaCATaATCTCGaCTCA
CTaCAACCTCCGCCTTTTCGaTTTCAAaCAATTCTCCTaCCTCAaCCTCCCGAaTAaCTaaaATTACAa
aTaCCCGCCACCACACCCGaCTAATTTTTaTATTTTTAaTAaAaACCGaaTTTCACCATaTTaaCCAaa
TTAaTCTCGAACTCCTaACCTCGTaATCTACCCGCCTCGaCCTCCCAAAaTaCTaaaATTACAaaCGTa
AACCACCGCGCCCGaCCCTaAACCTCTACTTCTCCGTaaTTAACAAAAATCATTATTTCCTaTTTCTTT
CACTCTCCTaAAACGAAaaaATTCCCTCCAaCAAaTACCATACTCAACAaaCAATTCCTaaTAACCTCG
CGaCTTAaTaaaCCCTaTaaaCCGAaaTaAAATCAaTCCTCTTTAACCCAAaTaCAaaATCCCCGTTAa
ACTAaACTAaACTTaaaCTCTaaaTCTaTTaTCACAaCTaTaTCCCCAAaaCACGTAaTAaaTCTTTAA
CAAATATTTATTaAaaACAaaTATCTaTCCTaCTTaATTaaaaATAaTTCCTAaaATACTCTaaaaACT
aTCCCAAAaaaTaTCTaaaaACCATCAATaaTaaCAATTTCTaCTTTaCCACGaTCCCTTTTaCTaaaA

Subregion of SL.C24A2 (bisulfite converted sequence, Gto A)  SEQ ID NO:
161

TTTTTCTTTAAAAAaACTATTCTTTTCCATATCAACGATTTCATTTTaaAaaCAaTCGCTaAaATAATC
TCAaaTaTAAAATAAaCTAATTAAACACACGCCACTTAAATACTaAaATTAaCTaaAaCTCAaaTTTTC
AaAaCAAAaCAAaAaCACAAATCAACCCCGCTaAaTTaCTaCTACTCCTaAaATAACCCGACCCCATCA
CGaAaATTCCCAaaTaaCTaCGAACGTCAACGCTTAaCAaaAACGATTAAaCGATTCACAaCACTCAaa
aaATTaTaTAAATaCCCGaCCCGaaCGACCAaCAaaaACAaATTCAACTCCCCGaaCGCAAAaTCATCT
CCAaCCCGATCCTCGCTCCCCCTaAAAACCCACCGCTCGTCTCCCCGaaAaCTaCCTCCGTAaaAaAAT
aTTCGCCCCCAaCCGCGCCCCAACTTTaCCTTaCGTaaTCCCAAACTTTCCCTaaTaaATTAATAaaAA
AATAAATCTAAAaaACAaACGCCCCACCTaTaAaCTTaaAaCTaaaTTaCATTTaaTaAaaCGCTTaaC
CCGCATCCCCCTaAaTCGTTTaTAaaTaaCTaaaaAATaaAAaCGCCCCTCTaCGCGTCTCCCCCGACG
aCAaaCCCTaCCCCACGCCCCCCATCCCAAaCCAAAAaCAAaaaTAaaAaAaaCGaaaaCTCCAAATCC
ACGCCCCGaAaCACAaAaAaTTaaCTAACTCCTAaCGaaaCCTaaaaCGCCCACATCCACGaCAaAaCC
ACCTaTaAaCCTaCAaAaCAaCAACGaaATaCGCGCAACCGaaATaCGaaaACGACCGCCACAaCGaCT
ACAaCGaCAaaCGaaaCGCAaCCGCCCGCACTTACCAaaATAAaATaaaAaaACGCGCACACGaCGaaa
CCCCCGAaCGCGaCCCGCCGCTCCAaTCCGCCGaCCCTCCGCCTACCCGCTCTaAaaCCCGaaCTCTaa
CTCGCACTaaCTaCCGCTCTCGCCAaCCGaaCTaaaTTCGaaAaaAaACTaAaCCGCTaTaAaCCCGaC
GCTCCGAaTCTaaCGCTaCCCGaCCCCCGCCGaCCCCTCCCTCTaaaCTaTaCGCTaTaCGCTaaaAaC
GaaaCCGCAaCGCGCTCAaCTCCCGAATCCTTTaCTCCACGCCTCCTaaaCGCAaAaaCGACGCTaaCA
aCCGTCTCTTAaaAaATTTCTCCGCAaTaTaaACGaaaaTCAaaATTTaCAaaCGAaCAAaaaCAadAaA
aaAaAAATCGTACAaaTCGaTaACGCGCCTAATTCACAAAaCCTaAAAaTaCTaTCAACTTTaaaaTCA
TCTTATaCTaaaCACCGCCTCTCCAATTATCTaCAAAAAaTaATAaCAaTCGCGCTTTTCTTTAaaAaa
CGATaTaATaTaTAATaaTaaAAAAaACGTTCAATaAAAAaaCACGaAaaCCTaCAaaACAaaCTaTTa
aa
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Subregion of INTERGENIC REGION 1 (bisulfite converted sequence, G to A)
SEQ ID NO: 162

CCGAATAAAAAATATAAACTTTaACAaaCAAACTAAaATaCTTTCATaCATTTTATaCTAAAACCGTAC
CAACTCTCCGTAAAACTCTTTACCTaCGTTCGCCCCATCCCCTaaTTCGCATTaTTCTCAaTAATaAAa
ACCTCCTTaCCTATCACTAACACCAATTAaCTTACACCAAACTTCAaaACGCCAAaaAAAAaaAAAAAT
CACTCTTCCAaCAaCGaTCATTTAAaAAAAAAAAAAATTaATAATAATaTaaAACTCCCTCCAAAATTA
aCCTACACCGTaATATAAATTaaTTTTCTTTaTaATCTAAAATTaACTCGCAaTTaACTAaTTAaAAAA
TAaTTaCTaAAAAaCCGaaaCCTTaaAaCTTTCGaATCCTaCCCGCCTTTCATCATaTAAACAAACGCA
TCAaATTTAAAaCTTTCCCATAATTaTTATaCTAACCTTaaAaCGCAACCTCTCCATTTaCATTTaAAa
aAaCTAAATATTAaaCAaaAAAaAAAaTaCTCTTTTTaAAAaCCTaAaAAAATaTCCCCGCTCGaaaCT
aCTCCGCCATCTaaaCCGCGaalTaaaCGCGCGaCTCCCGCCCCCAaCTCCTTaaCAaAaaCGCCGaAa
aAAaaaaCGCCGCGAAaaaCCGTCATCTTaTTaaAAAAaAATaCAaAAATaCCCCCCTAAaaCTaAATa
AaCACCACTTCCACACTCAaaaCGaaaaAaaCCGaaaaACGTaaaAaCGaCGCGCCAaaAaCGAaaCGT
CCCTaaTaACAaCGCGTCCCGAaaaCTCTCCCTTTTCCCAaAaCGCATACCAAAaaCAaACTCCTTTaC
AaaCTCCACGAaCCCCATTCGCGaTaaAAAaaaaCGTTCCAaACTaCAaaaTaAaaaaCTCCGaTaTaT
aTaTaaTaTaTaTaaTaTaTaTaTaTACGCGCGCGCACGCCCTTAAaaAAAAATCCATCTTTTATAAAT
aCTaTaaCCCACTTTTAACTaaATCTCGTaaAaTACTCAaATACAaCCGaTATAaTaAAaaCTAATAAC
ATCAaCACACTTTCGCGCATTAATCTTaaAaTAATTAAAAATAAAAACAaTaAaCTATaaaaTTTTaTT
AAACAAaaaAaAAAAAAaaTTCCAACCTCCCATCAaCCTATTCTaaaaaAATCCAaAaAaCCCATaCAT
CCCTCTACCTTTCCATaCAACCTaCACACAAAaCATaTCTATCGaaAaTCACGaaaAAAATCATTCCTa

Subregion of INTERGENIC REGION 2 (bisulfite converted sequence, G to A)
SEQ ID NO: 163

aAaAaCAaCACTCATTTCTTCTTATCATTTCTaAACTaCGAaACAAAaAACTTTAATTTTaaaaCTAaA
ATTTAATTTaTTTTTaAaAATACCGAATATTACCAAaCAACGCCAaCACGaATATAATAaTAaTaTaAa
aTTTaCACACACGCAaCTaAAATaaTAAATTTAAAATAaaAaACACTaTaTaCACGTATAaTaTaTaCA
TACAaTATCAAaACATTCTTTaCTCCTaaAaTTTTCTCTaCTTTaCCAAACTTCACGCCCCTTTTaaAA
AaaaaaAaCGAATTTTCCAAaTTaTaAaaATACTTTTCCTCCATCCAaCCACACCCTCTTCCGaaCCAa
TCTTTaaTaAAACCTaaaCGATaTaaAaTCACTaaaaaATaTaAaTaAaaaCGTTTTTaCTCATCTTAA
CCCAaaTCTCTaaaAaAaCCTTTAaaATCGCTCTaaaACTTAaAaaAaaTTCCGTCCTaaaCCGaaAaC
TaAaaCTCTCCGaACAAACGCTAAaCAaCTCTCACTTATCGaTaTCCAATAaaCCTTATATAAAaTaCC
AAAaTaCCCCAaCAAaaCTTTACCAaCACCTaaaCCGTAaTTaTCTCCTaaCTCCTaaaaTCCGCGaAa
CTCTAaATaTACCTaCAaCTCCTCCCGAaTCCTaCAAaCCACCCTTaTCCCTCTTCTCCCGCTCACCCC
CCGaCCCCCCCATCTCTTTTaCTATTCCGaaaAAaaCCACGCAaaaTaCAACCCGaACGCGCCCCCGaa
aaAAaCCCGCGACGCAaCAaCCACACCCCCAaCCTaCACTaaCGCCCACCCCATaACTTCGCCTTCGCG
aTCGCGaaCAaaaAaCGCGCGTTTCCATCGaTTaATTAaAAaCGaaAaTCGaAaaAaCCCCCGCCCGCC
GaCGaCCAaCGCACAaCCCGaCCAaaaaCGCCCTCCCTaCCGCCGCCGaCCCTTTaATCGCCCGCGaCl
CGCGaCCCGCAaACCACAaCCAaCGCTaTaCTaaaCAaaTaaCGaCAaCGaaaCGCGaCGCGCTCAaaC
GCACGaaTCCCCGaaCCGCGaCGCGCTCCCCGCCACGCCGCACATCAAaaCCCGaClGaCCGalGaaCG
CCTTCATTAaCAaCCTaAAATTATAATATTATaTTAAAAAACAAAaCTaCTCCCCGaAAAAATATaTaC
TaCATATCTaACAAAaATAAATTaaATTATTCA
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Subregion of INTERGENIC REGION 3 (bisulfite converted sequence, G to A)
SEO ID NO: 164

CTAaTTCTAAAaTaCAaTaTaaCATTAaCGAATaTaaTaaACTCCGaCAaaCCTaaaaCAaaaaAATCT
CCGaTAACATCCCTCAaTACCGAAaaCAaaATTTCCCGaCCACTTCCGTCGaTTaaAATTCTCTTAAAC
ATTaCCCTaAaTCTATTTTCAAATaAAAaaaaaAAAAACCCAAACCAAATTAaAATCTaAAACAaCTaA
AACAaCTATCGATTTCCAaCTTaCTTTCAAaTCTaaCAaAaACTaTaAAAaTCCTAACTTCTCCGCGAT
aTCAaCCACGaCCCGCGaCGaTCACGaAaCCACTTCAaCACCTCGCGATaaACAaTaACCCCCGaCGTa
aCGCGAaTTCCCTaCGaTCCCCACGCGaaCCTaaaCGaCGaaTCCCTCCACGaCTCCGTCCAaACACCC
GaAaaCACCTaCCAAAaCTaCGaAaaTaaACGACCGaaCGTCCAAaCACGAACTTTCTCGCCGAaaCAC
GaCTaCCGaaCTCCGTCCTaAaaalTTaaaaCGaCGAaaACCGCCGaaaAaaAaaaCGCGCGAaCCGaA
aaCCAaAaCCGaaCCGaaCAaaaCGCGCCCAaaAaCAaaaaAaACGaCGACCCGaaCCGAaaCGaaACG
aaaACACGTTACCTaCCCGTaaAaCGCGaaaAAaaaaTaCGCGaCGalGaCGaCGaCGaAaTCTaaCGC
AaAaaaCAaCGaCAaCAaCGaaAaCACCGaCTCGCTCGaaaCCGaCCAaCCGaaaAaACCGaaaAaCAa
CGaaaCCGCGaaCGaCGaaaCCGAaaCGAaCAaCACCGaaaaAACCACGACCCCCGCGCTaAaCCGaAa
CAaCCCGaCCGAaCCCGaCACCATCCAaACCCAaaaCGaCGaCGaCGaCGaCTCTaCGTCCATCGaCCA
aAaaAaAaaCTaCCGCCGCCGaaaCTaCTaCTaCTaCAaCTaCCGCCGCCGCCGCTaaAACCTaaCGCC
CGCCTaCATCCTACATCCCCGCGCTaACGaCGaCGalGaaaaCGaCGaaCGCCCGAaATaCTaaaCClGa
CGaCGaCGCGaCTCCGaAaCGAACTCACTTaaCTCCGCGaCGCGaCCGCTCGCTCCGCCCCTaCCCCGC
GCGaaAAaCTCCTCCTCCTCCCGCCCGCGLCCGCCGCCGCCCCCGaACCCGaCCCCCGCCCCGaTCCCCG
CCCGCCCGCGCCCCTCCCCGLCGaACCCCGCCCCGCCCTCGCGCTCCCCGalClTaaClGaaaTCTCCT
CCCCGCTaCGCCCCTaaACCCGaaltaClGCGaAaaACGTaaaTaaaAaAaaaCCGAaaaCGCGCCCGa
CTaaaCTCCCGCCGATaCCGaCCCCCTaaTaaCCTCTaaCCCTCTaaaACCCAaCGCACCGCGAaaaAa
aCTCCGaaCTCCGCACTCAAaaaCAAaCGaAAaCCGAaaTaaCGaCGCCGaAaCCAaaCATaTCCCGCT
aCCCAaCGCGaaaCTaAaaaCGCAaACGaaaACCGCGCGAaCCGCTCTCTACCTaaCCTCCTCGaAaTC
CAaaaCGCGaAaaaTACTaaaCTaCGaATCCGaCGCAaaCGaCCCCGaACGCTaCTAaaCGCGaaCGaA
TTTCTaTTaCACAAATaaaCCAAACAaaTTCGTAAaaCCCCCGCGaaTCCCCTaaCCCGaAAaTTaAaC
CGCGaaTaCCTaaTCTaAAaTTCCGCGCCCCACAaTaaCCCGCGaaCCTCGaCGaCTCCTaCCCTACGC
CCTCCAAaaCACCAaaCAaaTaaCCCCAaaaCCTTTaCCCACGACACCCCCTaaaTaaaaCAaaACCAC
CCCTCTaTaAATTCGTCCTaaATaCCCCCAaaCACAaTCTaTACTCCTCCCTCCCCCAaCACACGCGaC
CTCTaACGCTaCACGCCGAaCTTCCTaaaACCCAaaACGAACCGaaCTCCAAaaACCCTCGCTCCGCCC
GaACCACACGCAaaCAaCGCCGaCCGAaCCGAaCCTaaaTCCGCACTaaCCACGCGCAaCCACCGCCAa
ACGaCGCTAaCCCTCCCCCGCTaTAaACCCTaCTTCGaAaaCCGCCAaCCTCCTCCCCATCCCGaaTCC
ACAaCTTCAaTaCAaCCCCTaaCGACGCGCGCTaACAaCTaaaCAaAaACTTCCGTaCGCTaTAAACCC
CTTAaaTCGCTAAACCCAaaAAACCCAAaCACAACTAATaCCAaCGCGAaACCAaTaTTaTTAaAaaCA
TTTaAAaaaTCTTTCTaaATaCAAAAaaCAaCATTATaATCCATaCATTTAAaAACTTaCATaAAAAAC
CCTCCCTaACCTaaaTaaaAaAaCAaaCACC

Subregion of INTERGENIC REGION 4 (bisulfite converted sequence, G to A)
SEO ID NO: 165

TCTCCCTTTCTaCATaTAACCCCGaaCGAaaaAAAaCAaAACTTaaaaaaAaACTaTAAAACCCAaAaT
AAaaTaaACCCTaaaCAaAaTaaaaaAaCTCACACCTaCAAaCTaCGTaCAACCGAAAaaCTaaCGACC
TaTAaCTTaTCAaATTCAaATATaaTaCAaaTaAaaaCCTaaCAAACATTTAATTTAATTTCTaAaACC
GTTAaAaACAAaaTTAAATTCCAaaTaAACGCGaTTCCAaAaTaaCTaaaATTCCCACTCTCAaATaaa
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AACCCTTCAaACAAaAaTAAAACAaaAaaaACTTCTTCGCCGCCCGCCCTaCGaTaTaTaCCACGaAaa
CCGCTaaaTaaaaaCGTCCAAATaTaaAAaCGTTCCTCCAaCATaCGTaaATATCCTaAaaACTCACGa
ACACCGATTCCCTCTTCCGaaCCCAaACGTCCTAATTCCCGTCCCCCTTaAaaTaAaATCCCGTTTTCC
CCCAaCCAAAaaaACTCCGaAaCCGCATTCACCTaACTTaaCTaCCAaCGCCCGCCTTCCTCGAATTCT
CAaaaCAAaaaaCTaTaaTaCATTTTCTaaaaATaaTTTaTaaATaTaaAAaAaaaAAATCCTTTCAaa
aATTTTAaTCATTTaaCAATTaaTaATTTTCATATaACGTaCTaaTTTTAaaaaCCAACTCTaATAAaC
TaaaACGCCCTCCCCTTaATTCTAaAACAaAAaaCATTTTaaaCTAAaaACGCTCACAACCCGaTTTCC
TaTCCCGCGTaaTTCATaaaaCTTaCCCTaaaCCTaaaAaaCCGaTaaCGaaAaCCTCCCCTACAaTaA
aaTaaaTaaaaaaCGCCACACGaCGTCTCAaaaAaAaaaaAaAaaCGaCTTCTaTTCCGaaAAaAaaaA
ACGaTaaAaaCCGCCGTTCTCTTaaaCGCGaCCTCTaCTaaaaaACGaCGaaaATCGCAaaaCCGAaaa
aCCGaaCGCGCGCGaaaaAaaaACCCAaaCCAaaaaCCGCTCGCCTCGaaalGaaaTCTCTaaAaAaCG
CGCAaAaaaaACGCTTCGTaAATaCCTaCCGaCCTaAAaaATaTCGCTaATCTCTaCCCCCTTCGCCAA
aaCCGaaCCAaaCGAaTAaaaaCGCGaCCTaAaCCCCTaCGaTaATTCCCCAaaTaTaaAATCAAAACA
aATCCCAaAaCGCGATCCGCGaaaCTTTTaaAAaaAaCCGCCCAaaaCTaaAaATTCCGACGCAAAaAC
CCGaAaaCCCGCGaAaCTaTaaaCGCAaCTaaAaATaaCGaAaaCCCCAaCAaaaAaTaaaaaCTCGaa
aTCCGCAaAaaCAaCTCCATCCCCGaCGCTaaaaaCCGCATaaTTCCCGCAaaCTaTaaCCAATCGAaa
ACCGaaCTCCGCATTCTTCAaACGTTCCTaAaCCCCCTCTTaCCCCAACGTCCCCCTCCCGaaCAaCCC
CACAaTaaaCGATTTTCCCGCACTCCGCACGAaTCCATCCCCATaaTaaACTAaaaaCCGaaTCTAaaC
TCTaCGCTACCCGaCCAaAaCGTCCAaCGaCCCCACTaaaCGaCGaCGCCACGCGaACGTaaaTaaaAA
CAaCCCCCGaACCCGCCGaaAaACCCTCGCGaaaAAaAaAAaCCGAaCAaCT TaaaaaCGCCCCGaCAa
aaAaaaACGTaCGaCTaaaAAaAaCTaaCAaaTaaCACCCGACCCGCAaCCTaaTaAaCAAaaTaCCAA
CTaTCCGCCCAATTTCCTaTCCTTaCAaTAAAACTaTAAAaaaAaACATTTAaCTCGaCAaaAAACTCA
aAaCTAAATTTTaCAATTTAATTTTaCAATTTAATTTTAATTAAAAACAAAATTATCTTTTTTTAATAT
aTaTATATATATAaAaACAaCAAaCGAACTaATTTaaaAACTTTATATATATACATATATACGTATATa
TATATACATATaTaTaTaTaTaTACATATATaTATaTATATACGTATAaCTaATTTaaaAACAAATAAC
TaCTCACTaTaTaaAATTTCTaAACATTCACAAAAATTATTTAAAaAAAaTAAAaaCCGaaCACGaCGa
CTCACACCTaTAATCCCAaCACTTTaaaAaaCCGAaaCTaaCGaATCACTTaAaaTCAaaAaTTCCAaA
CCAaCCTaaTCAACGTaaTaAAACACCTTCTCTACCAAACAAACAAACAAACAAACAAACAa

Subregion of INTERGENIC REGION 5 (bisulfite converted sequence, G to A)
SEQ ID NO: 166

aCATCGaCCTTaCACTAAaaCTTCATCCTTTCACTCCCTaAACAaCTAaCAAAACACGAAaACAAaaAT
aaaAaaAAAaaCCTCCCTCCGaCTTTaACGCCTTaCTCCCTCACGAACCGCTTTCAaATaTACGaATCC
CCTTCAaaCAAAAAaAAAAACACCACTAAAAAAAACCAATCACCCCCATTTCAaTaTaCAaATAAAaAA
CCTaaAaTTAaACCCTTTCCTCCATCGaCTaaTCTCTAaCTaTaaTTaaaCACTCCCGAAAaATAaATa
aAaAaaaAaCCAAaCCCCCAaaaTTAaaaCAaTAaCTaaCCGaaCGaAaCTCTaCCAaaAaCGaaTCTa
aaAaCTCCAaaATaCCTaaaaCGTaAaCGaAaaaAaaaAaTAAAaCCGCGCTCAaTTCCCTCTCTaCCG
CTaCGCGTaaTCCGCGCTCGaaCTCGCTTaCCCCCTCTCTAACCCAAAaCCCCATTCGCAaCGCCTaaa
CTaaTCCCACTCATCTaCGCCAaaTaaAaaaaAAaaaaAaaAaaTCTAAAaaTaTaaAaTAAaaaAaaa
AaAaaAaAAAaaAaaAAaaaAaAaACTaaaCACTTCAAaaaTCAaAaaAaaACCACCTaTaaTCACAaC
CATCGTCACGACCCCCTaCCGCGCCCACGCACGCGTaaATaaaaCCAaaCTCTaaaTaCCACCTaaaAa
aAaCATCCATTCATAATCCGaATCTaCCCCCGCCTaTaCCTTTTCTCCTCGTAACTCCCACCCCCCATC
CCCGACCCCGaaTCTCTaAaCTAaaTTTCTTAAaaaaAAAACATCTCTaaCACCGTTTaTCCTaaTaAA
ATCAaaTCCCTaCTTTATCCAaCTCAaCTCTaAATAATAATTATTaaaAaaACAaaAAaCAACAAaaTA
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AATCAAaAAAaTaACAAaaAaaTaaaCGCAaCGaCTCACGCCTaTAATCCCAaCGCTTTaaaAaaCCGA
aaCGaaAaaATCGCTTaAaCCCAaaAaTTCGAaACCAaCCTaaCCAACATaaCGAaACCCGTCTCTACT
AAAAATACAAAAATTAaCCGaaCGTaaCGaCATaCGCCTaTAATCCCAaCTACTTaaCAaaCTaaaaTa
aaAaaAaCGCTTaAaCCCGaaAaaCAaAaaTTaTATaAACCGAaATCCAAAAATAAAAAaAAaaAAAAa
AAAAaAAAAAAAAAACAAAAAAaCGAaaAAaCAAaAAAAaCAAaCAAaCAAaAAAaAAAAaAAAAQAAA
aaAAaAAaTaaCCACTaTTTCTaTaCTaTCGCTaTaCTATTCTCGaCACACCTaaaCCCAACCTTTCCA
TTCCTTACCTaTaTTTTCTTCCATTTaTTCACGTCTAaAAATaTATTCAAaTaAACAACAaTCTaaaAT
aTAaaTATATTATTTAATCTACACTaATaTTTAaCACAACTATTTaTAATACTCAAAAAATTaTAAaCT
ACCTaTTTCACAATAaTCGATTaATTaTAAATCATaaTAATTTTTTTTTTTTaATACGCAaTCTTaCTC
TaTCGCCCAaaCTaaAaTaCAaTaaCGCGACCACCGCCTCCCTaaTTCAAaCAATTCTCTaCCTCAaCC
TCCCGAaTAaCTaaaATTACAaaTaTCTaCCACCGCGCCTaaCTAATTTTTTTaTATTTTTAaTACAaA
CGaaaTTTCACCATCTTaaCCAaaCTaaTCTTaAACTCCTaACCTCGTAATaCACCCGCCTCGaCCTCC
TAAAaTaCTaaaATTACAaaTaTaAaCCACGCGCCCGACCAATCATTTTaaTCGACTTTAATaaaCACG
TTTCAAaTCATTTTACCGaAaAATACTATCAAAATaAAATaCTCACTACACACTAAATaaaaaaAAAaC
TaTTTACAaAACAaTTTCTaaTaAAAAaAaAAAACACGTAaACATAATCTaaATaaCGaAaACTaAAaA
aTaATTATCTCTAaaTaaCTaaATaCTaaaTATAaaTTaaCCGCAATaTTATTTTTaTAAaaCTAaaAa
AAAAACGTTATTTTAAATATACGaAATTTaCTCCTCTCCAAATCCACTCTCCCTTTCGCCTCCCTAaAa
aTTaTCAaaTTCAAaAAaCGaCCCGaAaTTaCAaaAAaaaCGCCGaCGTCACTaaCCCCAAaAaCTCGa
AACGCGCGCGCCGCAaaAaTaCCGaCTaCGaaaTCGaaTTaAaACTaaCGaaACCCTCGaCCTCTaCCG
aaaTaCGaAAaaTaaATaCTACGaaCAAAaaaaCGaaaCTTaCGaTTCCCAaATCCAaAaaCGaaTTaa
aaACGTaAaCCGaCGTCCATaTaTTCTaCACCCCTTCTCGCCCGaTaCCTCTCTCAAaaCACGTTTTCC
AAAaTaTaTTaAATTCGaaAATCGATCGAAAATTTCAAaaCCAATTAAATaCCCTCTaATaTAaAaCTC
CGATTAaaCCCGAAAaaCTTCAAACAaCCCCTCTAaACCCTCGAaaaTCTTCGCCGCGaTAACCTTAaa
CGTCCCCTCCCCGAaAAaTCTCCCTaAaaCTTTCACAaAaaaCGaaAaaaaCTaCGCTaaaaCCTCCGT
TCCCAaTaCCCCTaACTaaTaaaaAaaaATaaCCTTAaTaTCTaAaAaCAaAaACCAaATTaACTCCCA
CTTaAaACCAaAAAACGAAaAaaAAaCGaAACCCGAaaTaaCTaCGaCTCCCCCGaaACACAACCGaaA
aAaaAAaTCCTaaCCATCTaCCGaCCCCGCCTaaaaaCATCTaCTCGAaaATCCCTaaaAaCCGTTATC
GTATTCCTCAaAATCTaCCGTaCTaTCCCTCCGCCCCCAAAACCAACAaaACACCCATTCTaTaATTCT
CTTCTTCTCCATCGCCCAaTTaaAaaCTaCTaaaaACCAaaAaAAAAAAAATaCCTTTCCCGAATTCTC
TAATTCAAATaCTTATCAaCTTTaCACACCATTCGaCCTTTCCAAAAaaaACCAaAAAACAAAaATATa
CTAATaACAAAaaATAATTaAaACCTCGCCTaCCTTaCATATTTTaTTCATAaAAaCTaTAaCAATAAT
AATaTAATCCT

Subregion of IRF4 (bisulfite converted sequence, Gto A) SEQ ID NO: 169

TTaCAaaTTaACCTACGaTaaTaaTaaTCTAAAATCATATAaAAACCAaAaATCTaATaaTTTACCTaA
AAATaCGAAaTAAATaCACATACTCAaCATCTCAaACGATCGAAAaCTCAACGaaTaAAAaCTCAaaaa
aTTAATTTTaCGATTAAaaACATCTTaaAAAAaTATaTAAAATCCCTaaTCCACTTAAATATTATTCCT
ATTTTaaaCTTTTATTTATTTATTTTaAaATaaAaTCTTaCTCTaTCGCCCACCTCGaCTCACTaCAAC
TTCAaCCTCCCGaaTTCAAaCGATTCTCGTaaCTCGTCCTCTCAAaTAaCTaaaaCCACGCCCGaCTAA
TTTTTaTATTTTTAaTAaAaATaaaaTTTCACCGTalTaaCCAaaCTaaTCTCGAACTCCTaACCTCAa
aCGATCCACCGCCTCGaCCTCCCAAAaTaCTaaaATTACAaaCTTaAaCCACAaCGCCTaaCCTATTTT
aaaCTTTTATACCCCACTaaTAAACTaCTTTCCTCCAaaTTaAaaTTAAAACGACATCATTTTAAaaTa
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AACTaAAaTCTaaAAaTaATTAAaCACTTaaATCCTTAaaaAaCCTCTCCCCGCCCCCATCTCTTTCAT
aCTAAaATAATTAAAACTTCGaaaCCGaaaCATTaTCTaAaTCACTTCAATTCACCAaCCTAATAaATa
CAAAAaaATaTAAaCATaTCAaACACGCAaAaACAaTATTTaAATCAAaCTTAATAaCTCAAaaaAaCT
aaaCCATTTCCTATTTTCTTTTTAaTaAaTaCGATaTTCTCTAAACACCGCGaAaAaaCAaaaTTCCCG
aTaATaaCCTTaCCGAaaaTaCTCCCGCAACCTCCACCTCCAATTCTCTTTaaACCATTCCTCCGTCTT
CCGTTACACGCTCTaCAAAaCGAAaTCCCCTTCGCACCAaATTCCCGCTACTACACGCCCCCCATTTCC
CGCCCTaaCCACATCGCTaCAaTTTAaTaATTaACTaaCCTCCTaAaaTCCTaaCGCAAAaaCGAaATT
CGCATTTCGCACCTCGCCCTTCGCGaaAAACGaCCCCAaTaACAaTCCCCGAAaCGaCGCGCGCCCGaC
TaaAaaTaCGCTCTCCGaaCGCGaCGCGCGaAaaaTCGCCAAaaaCGCGaaAACCCCACCCCGaCCGLG
aCAaCCCCCAaCCTTCACGCCGaCCCTaAaaCTCGCCCGCCCGaClGaCCCCGaCTCTCGaCTTaCAAA
aTCCCTCTCCCCAaTCCAACCCCCGaCCCCCACAaaCCTCGaCGCCCCGCCCCGCCCCAaaCCCCGCLCe
CAaAaAaTTCTATAAAATTCCTCTTTCCCACCTCGCACTCTCAATTTCACCGCTCGATCT TaaaACCCA
CCGCTaCCCTCAaCTCCGAaTCCAaaaCGAaaTAAaaaCTaaAaTCGaaCAaaAaaAaaaaTaTaAaaC
TaATACCAaAaAaaACCCGaAaCGCGAACCAaAaaTTCGACCTCCAaaaCAaCGCAaaaTACCCCGaCT
TCGaAaCGaaAAaaaAaCGCGCCCCGTCCTaaAaCTCCGACTCCCACCCCATCTaCGCTaAaCCGaAaa
CGCTaaTTTaaaCTCCAAaaCCCGCCTCCTTaaCTCTaCCCGAaCCTCCCCGCCTaCCCTCCGCGCTCC
TaCGACGaaaTCGCCACAAaCTaaACGaaATaAaCTAACCGaACTaTCGaaaCCCCAaaAaTaaCTaAa
aCGaaaCCGTCCAAaaCACCCACACAAaACGaCACAACTaCCTaCGAaAAACAaaCCCGaCCCTaTaaA
CCCCAATCCGAaaCTCCTTCCCCTaCTCTTCGTTCCTAAaaaaCCCAAaCTCACGaCGaCCTCCGaCGC
GaTaCTCACCCGCTaaCGCAaaAaaAaaAaaAaCTCCACATTTaaaTCGCTCCGAaCCTTaCGTaCGaT
aaCCTAaCCGaCCTaaCGCGaTCCCTaCCTCCCAaaCTCCGCAaCTaTCGTCGCCCTCTCCCGCGCCCT
CCCCGCCTCCGCTCTCCCGaaCCTaCTCCGaaaTCCGaCGaACGCTCTaCGCGCGaAATCCCCCGTACT
aaaaCTaCAaCCCCCGCGTCTaCGCCACTTaTCGTTTaCAaAaCCCACTTAaTaCGCGCTAaCTaaaCA
aaaATAaaaaTCCTATTCGaaaCGAAaaaTCTaaATaCGAaCAaAaAAAaCGaAaaaTaaAaaAACCCG
aaaCTaCGCCCCTaaAACGCCCGaCCGCAaaCGAaaTCCTCCGCGCGTaaAaaCCGCCAaaaaAaTaaA
AACTaACAaAaTCGCGaaaAAaaaaCGAaAAaCGaaTTaaaAaTaAaCGAAaaCAAaCGAaAaCTaCGA
aTaAaTaCGaAAaaAaaaCCAaaAaaaaTaaCGaCTaaaTaaaaAaAaAaaaTaCAAaACGAaCGaCGC
GTaTCGaaAaCCTTTaaaCTaCGaaTaCGTTACAaaAaAaCAaaCGaaTAaaAaCCTTCGCGaaaaCCG
AaCTCGaAAaaCGaACGaCTaTaCCCGCCCAaaaaATaCGCCCGaaCCGaCCGCGAAaaTaCCTTCTTC
CGaaaaCCCGaACGACCCTaACACGaCACGCGCGCGCTTCGCAaCCTCAAAAACTCCGaaaCCTCGTaa
TCACTaaCGCAaaaaATCGaaaCGaaaTaCCCGaAaTaCGaTaCCTCGTaaCTaAAaaaCAaCTCTTCT
CCCCGCAaTaCAaAaCAaAaCGaaCGaAaaACCCCGaaCGlGaaCGCGaACGaCACGCGaaaCATaAAC
CTaaAaaaCGaCGaCCGAaaCGaAaAaTTCGaCATaAaCGCGaTaAaCTaCGaCAACGaaAAaCTCCGC
CAaTaaCTaATCGACCAaATCGACAaCGaCAAaTACCCCGaaCTaaTaTaaaAaAACGAaaAaAAaAaC
ATCTTCCGCATCCCCTaaAAaCACGCGaaCAAaCAaaACTACAACCGCGAaaAaaACGCCGCGCTCTTC
AAaaTCTCCGaCCTCGaaAaCCGalGaaaaCGCGCCGaaaAaaaCCCAaAaACAaAaCCCGaaaTCCCC
GaCGCCGCCTCCGAaaCGAaCCCAaaaaACCGCGCGaaaCtaACGaaCGaaCGaCGaAaaCATCAaaTa
aCGTCGCCGaAaCCGCAaaAaadaaAAAaaAaaCCTCGaCTCTCAaCGaaACCGCGaaaaCCGaaAaCC
GaaTCCTaaaCGCGTaaAaaCTaCAaaaAAACCGCTaAAaaCCCGaCCGaaCCCGaaaAAaaaCGaCCA
AAaaCTTaAaaaaTTTTaCGCGTTCGTCCGTaCGTTCTCGTTTCCACGCAAaCCTCCCGCCCTTCCTCC
GaaCTCCCGTCTaCCGCCTCCGTCCGTaaaTCCCCCTCGCCCTCTCCGTaCGTCCGCGCCTaTaClGal
GaCTaTTTTCGTCTCTCACCGCGTCTCTaTTTCTCTTTTCGCTaCTTTTCTCTCTaAaTCTCTCTCTCT
CCATaTTTTTCCTaAaaTCAaCCTCTCTTCTCGCTCCTaCTAaCTCTCTaCGaaTACTCCCACCTCTaT
CTTTCTCTTTaTaTaTCTCTaTCTCTCTCTTTCCCCCATCGCAaTaaAACTCAaaaCCTCTaTCTAaAa
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CTaTCTCCCTTaCCCTTTaCGCGAaTaCACACACGTaTaTCGTTaTTACGATTaTTCTCCCCTAAaaCA
aTTTACCCAaAaAACTACGTaTCTaaaCCCAaCCCCCACCTaTaaaCAaAaCAaaaaAAaaaaACTTCC
TCCGaaAATTTaaTCTCAATTTaCTCTCAaAaTaCCTCAaCTaTaCTaCCATCC

Figure 6
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