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Host / Expression strain
Lactic acid bacterium
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Sequence 1: L. plantarum Lys2 autolysin (SEQ ID NO: 1)

MNFKSQNP IDASQSERFKLYKSGKLWLVAGLTFFSFLGGSVLNDTNVHADATNATTTSSSAASTASSAS
VATSSAASDETTKATSVSSSAATOVI SAATTKTTSQAATASSSAATSQSTSTASSSTSQATKTASSAAT
STSATATSQATSVASSTATTTQVSHTASSTAASAASSTATVEKAVKAASSTVSSAATTATKATAKVAAVA
YTAATTSSTDVWT IGDTTRPRVDVVDVASYQSTMTQSDEFNKLKAAGVKTVIVKSTEGTDY TNPAALNQA
KMANKAGLNVDEYHYATFSTADAAKSEATNMAGEF LVKNNVSTKVLLFADMEDSSSY SVNATANLNAFWS
TLDSFGYKNHGVYTSNSYLYRDAVVKTVGQSRVWRAQYPYTPSANNLWNTNDGAWQFSDTALLPSGSDY
TGYIDVSIDYNGLTEDSAGTNTEFVITTSSNDTTTSEVTITDTSATTNTSTSSTTKKASGWYTFTKNTATK
SAASDSAKTVGTYSKGNRVYYNAEITTNGETWLRYLSYSGSEHFVKIAAAKTTTTKPAASTSKTVTKNE
TGTYKFTKTTAIKGSVSDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTEKNGETWLRYLSYSGAQHYVKISGAATSTTT
TKPATSSSKTVIKAETGTYKFTGTTAIKGSVNDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTKNGOTWLRYLSYSGA
OHYVKISGAATTTTTSSKSTATASAKTVAQSGTYKFAKTTAIKSSASDAASTVGTYYKGNTVNYNAKVT
TNGOTWLRYTSYSGAQHYVKVSGGAATTTSSSASKTTAAAGTYTFKTTTNIRTAASLNASVVGQYSAGE
SVYYIGTVSADGYQWLKYLSNSGAYHYVAKIG

Sequence 2: R1 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 2)

SGWYTFTENTAIKSAASDSAKTVGTY SKGNRVYYNAEITTNGETWLRYLSYSGSEHFVKIAAAKTTTTK
PAASTSKTVTKNE

Sequence 3: R2 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 3)

TGTYKFTKTTAIKGSVSDSAKTLGTYYKGDTVY YNAKVTEKNGETWLRYLSYSGAQHYVKISGAATSTTT
TKPATSSSKTVTKAE

Sequence 4: R3 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 4)

TGTYKFTGTTAIKGSVNDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTKNGQTWLRYLSYSGAQHYVKISGAATTTTT
SSKSTATASAKTVAQ

Sequence 5: R4 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 5)

SGTYKFAKTTAIKSSASDAASTVGTYYKGNTVNYNAKVTTNGQTWLRYTSYSGAQHYVKVSGGAATTTS
SSASKTTAAA

Sequence 6: R5 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 6)

GTYTFKTTTNIRTAASLNASVVGQYSAGESVYYIGTVSADGYQWLKYLSNSGAYHYVAKIG

Figure 3 (continued)
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Sequence 7: CAD4a (SEQ ID NO: 7)

SGWYTFTKNTAIKSAASDSAKTVGTY SKGNRVYYNAEITTNGETWLRYLSYSGSEHFVKIAAAKTTTTE
PAASTSKTIVIKNETGTYKF TKTTAIKGSVSDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTENGETWLRYLSYSGAQH
YVKISGAATSTTTTKPATS SSKTVTKAETGTYKFTGTTAIKGSVNDSAKTLGTY YKGDTVY YNAKVTKN
GQTWLRYLSYSGAQHYVKISG

Sequence 8: Lys2 spacer. (SEQ ID NO: 8)

VITTISSNDITTSEVITDTSATTNTSTSSTTEEA

Sequence 9: synthetic spacer. (SEQ ID NO: 9)

(GGSGGGSGGGESG) «

Sequence 10: SOD. (SEQ ID NO: 10)

MAKGVAVLSSSEGVAGTILFTQEGDGPTTVTGNISGLKPGLHGFHVHALGDTTNGCMSTGPHENPAGKE
HGSPEDETRHAGDLGNITVGDDGTACFTIVDKQIPLTGPHSIIGRAVVVHADPDDLGKGGHELSKSTGN
AGGRIACGIIGLOG

Figure 3 (end)
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Figure 7
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Figure 9
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Figure 10
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Figure 11
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