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Sequence 1: L. plantarum Lys2 autolysin (SEQ ID NO: 1)

MNFKSONPIDASQSERFKLYKSGKLWLVAGLTFFSFLGGSVLNDTNVHADATNATTTSSSAASTASSAS
VATSSAASDETTKATSVSSSAATQVTSAATTKTTSQAATASSSAATSQSTSTASSSTSQATKTASSAAT
STSATATSQATSVASSTATTTQVSHTASSTAASAASSTATVKAVKAASSTVSSAATTATKATAKVAAVA
YTAATTSSTDVWTIGDTTRPRVDVVDVASYQSTMTQSDEFNKLKAAGVKTVIVKSTEGTDYTNPAALNQA
KMANKAGLNVDFYHYATFSTADAAKSEATNMAGF LVKNNVSTKVLLFADMEDSSSYSVNATANLNAFWS
TLDSFGYKNHGVYTSNSYLYRDAVVKTVGQSRVWRAQYPYTPSANNLWNTNDGAWQFSDTALLPSGSDY
TGYIDVSIDYNGLTEDSAGTNTEFVITTSSNDTTTSEVITDTSATTNTSTSSTTKKASGWYTFTKNTAIK
SAASDSAKTVGTYSKGNRVYYNAEITTNGETWLRYLSYSGSEHFVKIAAAKTTTTKPAASTSKTVTKNE
TGTYKFTKTTAIKGSVSDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTKNGETWLRYLSYSGAQHYVKISGAATSTTT
TKPATSSSKTVTKAETGTYKFTGTTAIKGSVNDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTKNGQTWLRYLSYSGA
OHYVKISGAATTTTTSSKSTATASAKTVAQSGTYKFAKTTAIKSSASDAASTVGTYYKGNTVNYNAKVT
TNGQTWLRYTSYSGAQHYVKVSGGAATTTSSSASKTTAAAGTYTFKTTTNIRTAASLNASVVGQYSAGE
SVYYIGTVSADGYQWLKYLSNSGAYHYVAKIG

Sequence 2: Rl of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 2)

SGWYTFTKNTAIKSAASDSAKTVGTYSKGNRVYYNAEITTNGETWLRYLSYSGSEHFVKIAAAKTTTTK
PAASTSKTVTKNE

Sequence 3: R2 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 3)

TGTYKFTKTTAIKGSVSDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTKNGETWLRYLSYSGAQHYVKISGAATSTTT
TKPATSSSKTVTKAE

Sequence 4: R3 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 4)

TGTYKFTGTTAIKGSVNDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTKNGQTWLRYLSYSGAQHYVKISGAATTTTT
SSKSTATASAKTVAQ

Sequence 5: R4 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 5)

SGTYKFAKTTAIKSSASDAASTVGTYYKGNTVNYNAKVTTNGQTWLRYTSYSGAQHYVKVSGGAATTTS
SSASKTTAAA

Sequence 6: R5 of Lys2 CWT (SEQ ID NO: 6)

GTYTFKTTTNIRTAASLNASVVGQYSAGESVYYIGTVSADGYQWLKYLSNSGAYHYVAKIG

Figure 3 (continued)
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Sequence 7: CAD4a (SEQ ID NO: 7)

SGWYTFTKNTAIKSAASDSAKTVGTYSKGNRVYYNAEITTNGETWLRYLSYSGSEHFVKIAAAKTTTTK
PAASTSKTVIKNETGTYKFTKTTAIKGSVSDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTKNGETWLRYLSYSGAQH
YVKISGAATSTTTTKPATSSSKTIVTIKAETGTYKFTGTTAIKGSVNDSAKTLGTYYKGDTVYYNAKVTKN
GQTWLRYLSYSGAQHYVKISG

Sequence 8: Lys2 spacer. (SEQ ID NO: 8)

VITTSSNDTTTSEVITDTSATTNTSTSSTTKKA

Sequence 9: synthetic spacer. (SEQ ID NO: 9)

(GGSGGGSGGGSG) x

Sequence 10: SOD. (SEQ ID NO: 10)

MAKGVAVLSSSEGVAGTILFTQEGDGPTTVIGNISGLKPGLHGFHVHALGDTTNGCMSTGPHFNPAGKE
HGSPEDETRHAGDLGNITVGDDGTACFTIVDKQIPLTGPHSIIGRAVVVHADPDDLGKGGHELSKSTGN
AGGRIACGIIGLQG

Figure 3 (end)
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Figure 4
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