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Positive T-cell Selection
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No healthy donor T-cells added
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DPNFWLQVQE SVTVQEGLCV LVPCTFFHPI PYYDKNSPVH GYWFREGAII SRDSPVATNK 60
LDQEVQEETQ GRFRLLGDPS RNNCSLSIVD ARRRDNGSYF FRMERGSTKY SYKSPQLSVH 120
VTDLTHRPKI LIPGTLEPGH SKNLTCSVSW ACEQGTPPIF SWLSAAPTSL GPRTTHSSVL 180
IITPRPQDHG TNLTCQVKFA GAGVTTERTI QLNVTYVPQN PTTGIFPGDG SGKQETRAGV 240
VH 242
SEQ ID NO:93
Figure 9A

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPARFSGSGSGTDFTLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGESGESQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDFSYGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGSSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLEGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:98

Figure 9B

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKGL IGGTNKRAPGVPARFSGSGSGTDFTLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGESGESQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVY YCARDRAVTDYYYGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLEGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:99

Figure 9C

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQOKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPARFSGSGSGTDFTLTISS
LOPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDYSFGMDVWGQGTLVTIVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:100

Figure 9D
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DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQOKPGKAPKGL IGGTNKRAPGVPARFSGSGSGTDFTLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDY SLGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWEAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH
SEQ ID NO:101

Figure 9E
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQOKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPARFSGSGSGTDFTLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDY SFGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGGOSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAIS
GLQSEDEADYYCATWDDSLIGWVEFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAP
GKGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLV
TVSSAAAGSHHHHEH
SEQ ID NO:102

Figure 9F

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPARFSGSGSGTDFTLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDY SLGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGGOSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLALS
GLQSEDEADYYCATWDDSLIGWVEFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAP
GKGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLV
TVSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:103

Figure 9G

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTITSNYANWVQQOKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQOGTKVEIKGGSGGSQOVQLQESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFSFSNYGIHWVRQOAPGKG
LEWVALISYDGNKKFYADSVKGRFAISRDTSKNTVDLOMTSLRPEDTAVYYCAKDRLESAAFDYWGQGTLVIVSSGGSGG
SSYELTQPPSVSVAPGQTAMITCGGNNIGSTTVHWYQQKPGQAPVLVVYDDNERPSGIPERFSGSNSGSTATLTINRVEA
GDEADYYCQVWDSGSDHVVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPGKGL
EWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVTVSS
AAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:104

Figure 9H
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QSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGSSASLAISGLQ
SEDEADYYCATWDDSLIGWVEFGGGTKLTVLGGSGGESEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGEFTFSTYAMNWVRQAPGKG
LEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVTVS
SGGSGGSDIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQOKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDK
ATLTISSLQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVEIKGGSGGSQOVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWV
RQAPGQGLEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVIMTRDT STSTVYMELS SLRSEDTAVYYCARDRANTDFS YGMDVWGQGTL
VTVSSAAAGSHHHHHH
SEQ ID NO:105

Figure 91
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQOKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDFSYGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGSSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGESEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVY YCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH
SEQ ID NO:106

Figure 9J

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDYSFGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTIISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:107

Figure 9K

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTITSNYANWVQQOKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQOGTKVEIKGGSGGSQOVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVROAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTIMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDYSLGMDVWGQGTLVIVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQTLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:108

Figure 9L
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DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRAVTDYYYGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH
SEQ ID NO:109

Figure 9M
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQOKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGTDFTLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRAVTDYYYGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGESEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVY YCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLVT
VSS
SEQ ID NO:110

Figure 9N

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDFSYGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVIISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGSSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGEFTESTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:111

Figure 90

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTITSNYANWVQQOKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQOGTKVEIKGGSGGSQOVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVROAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDYSFGMDVWGQGTLVIVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQTLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQID NO:112

Figure 9P
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DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYDINWVRQAPGQG
LEWMGWMNPNSGNTGFAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDRANTDY SLGMDVWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYGNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCATWDDSLIGWVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:113

Figure 9Q

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQOKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGESLKI SCKGSGYSFTSYWIGWVROMPGKG
LEWMGIIYPGDSDTRYSPSFQGQVTISADKSISTAYLOWSSLKASDTAMYYCARHKRGSDAFDIWGQGTTVIVSSGGSGQ
SVLTQPPSVSGAPGQRVTISCTGSSSNIGAGYDVHWYQQLPGTAPKLLIYGNSNRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAITGLQ
AEDEADYYCQSYDSSLSDVVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPGKG
LEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVTVS
SAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:114

Figure 9R

EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPGKGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNS
LYLOMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVTVSSGGSGGSOSVLTQPPSVSGAPGQRVTISCTGSSSNI
GAGYDVHWYQQLPGTAPKLLIYGNSNRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAITGLQAEDEADYYCQSYDSSLSDVVFGGGTKLT
VLGGSGQVQLVQSGAEVKKPGESLKISCKGSGYSFTSYWIGWVRQMPGKGLEWMGI IYPGDSDTRYSPSFQGQVTISADK
SISTAYLQWSSLKASDTAMYYCARHKRGSDAFDIWGQGTTVTVSSGGSGGSDIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGA
VTTSNYANWVQQKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSREFSGSLIGDKATLTISSLOQPEDFATYYCALWYSNLWVEFGQGTKVET
KAAAGSHHHHHH

SEQID NO:115

Figure 9S

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTITSNYANWVQQOKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LOQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQOGTKVEIKGGSGGSQOVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYYMHWVROAPGQG
LEWMGIINPSGGSTSYAQKFQGRVIMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDVVPAAIDYYGMDVWGQGTTVIVSSG
GSGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYSDNQRPSGVPDRFSGSKSGSSASLAIS
GLQSDDEADYYCATWDDSLNGAVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAP
GKGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLV
TVSSAAAGSHHHHHH

SEQID NO:116

Figure 9T
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DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKGL IGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGTDFTLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYYMHWVRQAPGQG
LEWMGIINPSGGSTSYAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMELSSLRSEDTAVYYCARDVVPAAIDYYGMDVWGQGTTVTVSSG
GSGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYSDNQRPSGVPDRFSGSKSGSSASLAIS
GLQSDDEADYYCATWDDSLNGAVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAP
GKGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLV
TVSS
SEQ ID NO:117

Figure 9U
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQOKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGS SVKVSCKASGGTFSSYAT SWVRQAPGQG
LEWMGGIYPIFGSANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAREYYYDSSEWAFDIWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNIVNWYQQLPGTAPKLLIYSNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISG
LQSEDEADYYCAAWDDSLKGYVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOMNSLKTEDTAVY YCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH
SEQ ID NO:118

Figure 9V

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYGISWVRQAPGQG
LEWMGGIIPIFGSAHYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAREYYYDSSEWAFDIWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNTVKWYQQLPGTAPKLLIYSNNQRSSGVPDRFSGSKSGSSASLAISG
LQSEDEADYYCAAWDDSLNGYVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLOQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:119

Figure 9W

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTITSNYANWVQQOKPGKAPKGLIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGTDFTLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQOGTKVEIKGGSGGSQOVQLVQSGAEVKKPGS SVKVSCKASGGTFSSYGISWVROAPGQOG
LEWMGGIIPIFGSAHYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAREYYYDSSEWAFDIWGQGTLVIVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNTVKWYQQLPGTAPKLLIYSNNQRSSGVPDRFSGSKSGSSASLAISG
LQSEDEADYYCAAWDDSLNGYVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSWFAYWGQGTLVT
VSS

SEQID NO:120

Figure 9X
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DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRSSTGAVTTSNYANWVQQKPGKAPKALIGGTNKRAPGVPSRFSGSLIGDKATLTISS
LQPEDFATYYCALWYSNLWVFGQGTKVE IKGEGSGGSQVQLVQSGAEVKKPGS SVKVSCKASGGTFDSYAI SWVRQAPGQG
LEWMGGIIPIFGSAHYSQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAREYYYDSSEWAFDIWGQGTLVTVSSGG
SGQSVLTQPPSASGTPGQRVTISCSGSSSNIGDNVVNWYQQLPGTAPKLLIYSTNKRPSGVPDRFSGSKSGSSASLAISG
LQSEDEADYYCAAWDDSLSAYVFGGGTKLTVLGGSGGSEVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSTYAMNWVRQAPG
KGLEWVGRIRSKYNNYATYYADSVKDRFTISRDDSKNSLYLQMNSLKTEDTAVYYCARHGNFGNSYVSYFAYWGQGTLVT
VSSAAAGSHHHHHH

SEQ ID NO:121

Figure 9Y
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