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YANG-1401 QVHLOESGPGLYKPSGTLSLTCAVSGGSFSQINWHWSWYRQSPGKGLEWIGE I YHSGSTNYNPSLKSRYTMSVDKSKNQFSLALNSYTAADTAVYYCARGYYGDNWFDSWGQGTLVYTVSS
YANG-14013 QVHLQESGPGLVKPSGTLSLTCAVSGGSFSOQINWNSWYRQSPGKGLEWIGE I YHSONTINYNPSLKSRYVTMSVDKSKNQFSLALNSVTAADTAVYYCARGYYGDNWFDSWGQGTLYTVSS
YANG-140th QVQLOQESGPGLVKPSGTLSLTCVVYSGGSFONTNWIWSWYVROQPPEKGLEWIGEVYHSGSTINYNPSLMNRYT ISVDKSRNQFSINLSSVTAADTAVYFCARGYYGDNWFDSWGQGTLVYTVSS
YANG-1401c QVOLQESGPGLVKPSGTYLSLTCYVYSGGSFTNTNWIWSWVYRQPPGKGLEWIGENYHSGSTINYNPSLKSRVT ISVDKSKNQFSLNLYSVTIAADTAVYYCARGYYGDNWFDSWGQGTLYTVSS
YANG-1401d QVOLQESGPGLVKPSGTLSLTCVVS GGSFSNTNWWSWVRQPPGKGLEWIGENFHSGSTNYNPSLKSRYT ISVDKSKNQFSLNLSSVYVTAADTAVYYCARGYYGDNWFDSWGQGTLYTVSS
YANG-1401e QVHLQESGPGLVKPSGTLSLTCAVSGGSFSQINWIVSWVRQSPGKGLEWIGEI YHSGS TINYNPSLKSRYTMSVOKSKNHFSLALNSVTAADTAVYYQARGYYGDNWEDSWGQGTLYTVSS
Figure 15
CDRL1 CDRL2 CDRL3
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YANG-1401 DIQMTQSPSSLSASIGDRVYTITCRASCG I SNW] VWYQQKPEKAPKSLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLHPEDFATYYCQQYSOYPLTFGGGTKVEIK
YANG-1401a DIQMTQSPSSLSASIGDRVTITCRASCGISSW| VWYQQKPEKAPKSL IYARSSLQSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLHPEDFATYYCQQYSDYPLTFGGGTKVEILK
YANG-1401b DIQMTQSPSSLSASVGDRVIITCRASAGISSW] AWYQQKPEKAPKSLIYSASTIL QSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSNSYPLTFGGGTKVEIK
YANG-1401¢ DIOMTQSPSSLSASVGDRYTITCRASOGISSWLAWYQOQKPEKAPKSLIYSASTH QSGVPORFSGSGSGTOFTLTISSLOPEDFATYY(QOSNSYPLTFGGGTRVEIK
YANG-1401d DIQMTQSPSSLSASYOGDRVTITCRASOQGISSWLAWYQQOQKPEKAPKAL IYSASTIL QSGVPSRFSGSGSGTODFTLTISSLOPEDVATYYCQQSSSYPLTFGGGTKVEIK
YANG-1401e DIOGMTQSPSSLSAS IGDRVYTITCRASOG I SNWLVWYQQKPEKAPKSLIYARSSL QSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLHPEDFASYY(QQYSDYPLTIFGGGTRVEIK

Figure 16
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YANG-2107 QVQLQESGPGLVKPSGTLSLTCAVSGGS IRSSNWWIWVRQSPGKGLEWIGE] YHGGNTNYNPSLKSRVTLSYVDKSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCRRALYDIGGVYFDIWGQGTMVTVSS
YANG-2108 QVQLQESGPGOQVKPSGTLSLTCAVSIGGS IRSSNWHNIWVROPPGHKGLEWIGE I YHGGNTNYSPSLKSRVSISVDKSKNHFSLNLTSVTAADTAVYYCARALYDVGGVFDIWGQGTMVTVSS
YANG-2108a QVQLOESGPGOQVEKPSGTLSLTCAVSIGGS IRSSNWWIWVROQSPOGKGLEWIGE I YHGONTNYNPSLKSRLTISIDKSKNHFSMKLHSVTAADTAVYYCRRTLYDIGGVFD YNGQGTLVTVSS
YANG-2108b QVOLOQESGPGLVEKPSGTLSLTCAVSIGGS IRSSNWWIWVROQSPGKGLEWIGEI YHGGNTNYNPSLKSRVIMSVDKSKNQFSLKLSSYVTAADTAVYYCARPLYDIGGVFDIWGQGTMVTVSS
YANG-2108¢ QVALQESGPGQVKPSGTLSLTCAVSIGES | RSSNWVIWVRQPPGKGLEWI GE|t YHGGNTINYKPSLKSRVT ISVOKSKNQFSLGLTSVTAADTAVYYCRRALYDIGGVED IWGQGTMYTVSS
YANG-2108d QVQLOESGPGLVKPSGTLSLTCAVSGGS IRSSNWWIWVROSPGKGLEWIGE | YHGGNTKYNPSLKSRVTMSVDKSKNGQFSLKLSSVTAADTAVYYCARALYDIGGVFD WNGQGTMVTVSS
YANG-2108¢ QVALQESGPGAVKPSGTLSLTCAVSGGS | RSSNWNIWVRQS PGKGL EWIGE|t YHGGNTNYNPSLKSRLT I SVOKSKNQF SMKLSSVTAADTAVYYCRRALYDIGGVED IWNGQGTMVTVS S
YANG-2108f QMQLAESGPGLVKPSGTLSLTCAVSIGGS { RSSNWIWIWVRQPPGKGLEWIGE/I SHGGNTNYNPSLKSRVT 1 T VOKSKNQFSLKLPSMTAADTA IYYCARALYDIGGVFD IWGPGTMVIVSS
YANG-2108g QVQLAQSGPGLLKPSGTLSLTCAVSIGGS | RSSNWWIWVRQS PGKGLEWIGE[Il YHGGNTNYNPSLKSRVT ISVDKSKHQFSLKLTSVTAADTAVYYCRRALYDIGGVFDLWGQGTMVTVSS
YANG-2108h QVOLQESGPGLVKPSGTLSLTCAVSIGGS IRSSNWWVIWYROQPPGKGLEWIGE I YHGGNTNYNPSLQSRVTISVDKSKNQFSLMNLSSVTAADYAVYYCARALYDIGGVFDIWGQGTLVTIVSS
YANG-21081 QVOQLQESGPOLYKPSGTLSLTCAVSIGGS RSSNWWIWVROQSPGKGLEWIGE[| YHGOGNTNYNPSLKSRVTTLVDKSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARALYDIGOGVFD IWSQGTMVTVSS
YANG-2108) OQVOLQESGPGOVKPSGTLSLTCAVSGGS IRSSNWNIWVROQSPGKGLEWIGE I YHGGNTNYNPSLKSRVTISLDKSKNQFSLNLTSVTAADTAVYYCARALYDIGGVFDIWGQGTMVIVSS
YANG-2108k QVQLOESGPGOVKPSGTLSLTCAVSIGGS IRSSNWWIWVRQSPGKGLEWIGE I YHGGKTNYNPSLKSRLTISVDKSKNQFSMKLSSVTAADTAVYHCARTLYDIGGVFDIWGQGTMVTVSS
YANG-2108! QVOQLOQESGPOQVKPSGTLSLYCAVSIGGS IRSSNWWIWVROPPGKGLEWIGEI YHGGNTNYKPSLKSRVTISVOMSKNQFSLOQLTSVTAADTAVYYCARALYDIGGVFDIWGQGTMVTVSS
Figure 17
CDRL1 CDRL2 CDRL3
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YANG-2107 QSALTQPAS-VSGSPGQASISISCTGTSSDIGGYNYVSWYQQHPGKAPKLMIYDVSERPSGVSNRFSGSKSGNTASLT ISGLOAEDEGDYYCKS YAANSNVVFGGGTKLS VL
YANG-2108 QSALTAPAS-VSGSPGASITISCTGSSSOVGGYNYVSWYQQHPGKAPKLMIDVYERPSGVSNRFSGSKSGNTASLT ISGLOAEDEGDYYCKS YAANSNVVEGGGTKLS VL
YANG-21082 QSALTQPAS-VSGSPGASITISCTGTESDVGGYNYVSWYQHHPGKAPKLMIOVYERPSGVSNRFSGSKSGNTASLT ISGLOAEDEGDYYCLSYAANSNVVEGGGTKLS VL
YANG-2108b QSALTQPAS-VSGSPGASISISCTGTNSD IGGYNYVSWYQQHPGKAPKLM YDV ERPSGVSNRFSGSKSGNTASLT ISGLOAEDEGDYYCKSYASNSNVVFGGGTKLS VL
YANG-2108C QSALTQPAS-VSGSPGASITISCTGTSSOVGGYNYNSWYQQYPGKAPKLMIMDVSERPSGVSNRFSGSKSGNTASLT ISGLQAEDEGDYYCKSYATNSNYVFGGGTKLS VL
YANG-2108d QSALTQPAS-VSGSPGQASISISCTGTISNIGGYNYVSWYQQHPGKAPKLM I YOV ERPSGVSNRFSGSKSGNTASLT ISGLOAEDEGDYYCKSYGSNSNVVFGGGTKLS VL
YANG-2108¢ QSALTQPAS-VEGSPGASITISCTGTSSOVGGYNYNSWYQOHTGKAPKFM YDV ERPSGYSNRFSGSKSGNTASLT ISGLOAEDEGDYYCKSYAADSNYVFGGETRLS VL
YANG-2108f QSALTOPAS-VSGSPGOS I TMSCTGTNSDVGGYNYVSWYQOHPGKAPKLMIVOVYERPSGLSNRFSGSKSOGNTASLY ISGLOAEDEGDYYC SFAANSNVVFGOGGTELSVL
YANG-2108g QSALTQPAS-VSGSPGASITISCTGTSSDVGGYNYNSWYQQHPGKAPKLMIYDVIERPSGYSNRFSGSKSGNTASLT ISGLOAEDEGDYYCKS YAANSSVVFGGGTKLSVL
YANG-2108h QSALTQPAS-VSGSPGQSTTISCTGTSSDVGGYNYVSWYQQHPGKAPKLMIDVSERPSGYSNRFSGSKSGNTASLT ISGLQAEDEGDYYCKSYAANSNVLFGGGTKLS VL
YANG-2108i QSALTQPAS-VSGSPGQS ITISCTGT)ISDVGGYNYVSWYQQHPGKAPKLMIDVSERPSG I SNRFSGSKSGNTASLTISGLQTEDEGDYYCKSYAANSNVVFGGGTKLS VL
YANG-2108) QSALTQPAS-VSGSPGQS I TISCTGSESDVGGYNYVSWYQQHPGKAPKLMI DV ERPSGVSSRFSGSKSGSTASLTISGLOAEDEGDYYCKSYA INSDVVFGGGTKLS VL
YANG-2108k QSALTQPAS-VSGSPGOS ITISCTGTESDVGGYNYVSWYQHHTGKAPKLMIYDVSERPSGVSNRFSGSKSGNTASLT ISGLOAEDEGDYYCKS YAADSNVVFGGGTKLS VL
YANG-2108] QSALTQPAS-VSGSPGOS ITISCTGTESDYGGYNYNSWYQQYPGKAPKLMIYDVSERPSGVSNRFSGSKSGNTASLT ISGLQAEDEGDYYCKS YAANSNVVFGGGTKLS VL
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YANG-2111 . GVYQLVESGGGLVQPGRSLRLSCAASGFTFODYALHWVRQVPGKGLEWYSS I SWNSDDLIGYADSVEGRFTISRONAKNSLYLQMSSLRTEDTALYY(QVKDTRAHYDILAGYRGLDSWGQGTLYTVSS
YANG-21113 . EVELVESGOGLYOQPGRSLRLSCAASIGFIFODDYALHWYRQIPGKGLEWVSSIISWNSOD YADSVEGAFTISRDMAKNSLYLQMSSLRAEDTALYYCOQVKDVRAHYDILAAYRGLDYIWGQGTLYTVSS
YANG-2111b EVQLVESGGGLVOPGRSLRLSCAASIGF IFODYAL HWVRQVPGKGLEWVSSI I SWNSDD IIGYADSVEGRFT I SRDNAKNSLYLQMSSLRAEDTALYY(OQVEKOVRAHYDILAAYRGLOYWGQGTLVTVSS

Figure 19

CDRL1 CDRL2 CDRL3
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YANG-2111 DIVMTIQSPLSLPVTPGEPASISCRSTIQSLLHSNGYNFLDWYLQKPGQSPQLL IYLGSINRASGVPDRFSGSGSGTOFSLKISRVEAEDIGIYYQIQGLQTPITIFGQGTRLEIK
YANG-2111a i DVVMTQSPLSLPVTIPGEPASISCRSSIQSLEHSNGYNYLDWYLQKPGQSPOQLLIYLGSINRASGVPDRFSGSGSGTODFTLKISRMEAEDVGVYYOQMQGLQTPITFGOQGTRLEIK
_YANG-2111b  DIVMTQSPLSLPVIPGEPASISCRSSSLLHSNGYNYLDWYLQKPGQSPQLL IYLGSNRASGVPDRFSVSGSGTDFTLKISRVAAEDVGVYYAMQGLOTPITIFGQGTRLE!T

Figure 20
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YANG-2203 QVOQLVOQSGAEVEKQPGASVKVYSCRASIGYALTSFYIVHWYRQAPGQGLEWMG I KPSGGDTH YAQNLQGRVTMTRDTISTNTFYVELSSLRSEDTALYYCAISGNTRAFE IWNGQGTMYTVSL
YANG-22032 QVOLVOSGAEVEKQPGASVEVSCRASGYALTSFYVHWVRQAPGQGLEWMG HIKPSGGD T YAQNLOQGRVTMTARDTSTNTFYVELSSLRSEDTALYYCA INGDTRAFE IWGQGTMVTIVSL
YANG-2203b QAVOQLVQSGAEVKQPGASVKVSCRASIGYAL TNFY[VHWVRQAPGQKLEWMG I KPSGGDTH YAQNLQGRYTMTRDTSTNTFYVELSSLRSEDTALYYCAISGNTRAFE IWGQGTMYTVSEL
YANG-2203¢ QVQLYQSGAEVKQPVASVKVSCRASIGYAL TSFYVHWVRQAPGQGLEWMG I I KPSGGD T YAQNLQGRVTMTRDTSTNTFYVELSSLRSEDTALYYCJAISGNTRAFEIWGQGTMVTVSL
YANG-2203d QVOLVQSGAEVKQPGASVKVSCRASIGYAL TSFYVHWYRQAPGQGL EWMG /I KPSGGDT|) YAQNLQGRVTMTRDTSTNTFYVELSSLRSEDTALYYC/A 1 SGNTRAFE IWGQGTMVTVSL
YANG-22038 QVQLVQSGAEVKQPGASVKVSCKASIGYAL TSFYVHWVRQAPGQGL EWMG 1|1 KPSGGNT|I YAQNFQGRVTMTRDTSTNTFYVELNSLRSEDTALYYCIA 1 SGNTRAFE IWGQGTMYTVSS
YANG-22031 OVOLVOSGAEVKQPGASVKYSCKASIGYALTSFYVHWVROQAPGOOGLEWMG LI KPSGGNTI YVAQNFQGRVTMTRDTSTNTFYVELNSLARSEDTALYYCA ISGNTRAFEIWGQGTMYTVSL
YANG-2203g GQVOQLYOQSGAEVEKQPGASVEKVSCRASIGYAL TSFYVHWVRQAPGOQGLEWMG I I KPSGGDTI YAQNLOQGRVTIMT ROTSTNTFYVELSSLRSEDTALYYCA ISGNTRAFEIWGQGTMVTVSEL
YANG-2203h QVQLVOSGAEVKQPGASVKVSCRASIGYAL TSFYVHWYRQAPGQGLDWMG 1| KPSGGYT|I YAQNLAGRYTMT RDTSTNTFYVELSSLRSEDTALYYCA ISGNTRAFE IWGQGTMVTVSL
YANG-2203i QVGLYQSGAEVEQPGASVKVSCRASIGYAL TNF Y| HWVRQA PGQGL EWMG 11 KPS GGD )t YAQNLQGRVTMT ROTSTOTFYVELNSLRSEDTALYYCA 1 SGNTRAFE IWGQGTMVTVSL
YANG-2203] QVQLVQSGAEVKQPGASVKYSCRASGYAL TSF YVHWVRQAPGQGL EWMG 1|1 KPSGGDT|I YAQNLOGRVTMT ROTSTNTFYVELSSLRSEDTALYYCIA | SGNTRAFE HIWGQGTMVTVSL
| YANG-2203k QVQLVQSGAEVKQPGASVKVSCRASIGYAL TRLY[VHWVRQAPGQGL EWMG 1|1 KPSGGDT|ICAQNLQGRVTLTROTSTNTFYVELNSLRSEDTALYYCJA ISGNTRAFE IWGQGTMVTVSL

Figure 21
CDRL1 CDRL2 CDRL3
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YANG-2203 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGYSSNIGNNFVSWYQQLPGMVPKLL | YANNKRPSGI PDRFSGSRSGTSATLGITGLQTGDEADYYC/GTWDSSRSAV]FGGGTKMT VL
YANG-22032 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGYSSNIGNNFVSWYQQLPGMVPKLL | YANNKRPSGI PORFSGSRSGTSATLGITGLATGDEADYYC/GTWOSSRSAV]FGGGTKMT VL
YANG-2203b QSVLTIQPPS-VSAAPGQKVTISCSGHSSNIGNNFISWYQOLPGMVPKLL I YANNKRPSGIPDRFSOSRSGTSATLGITGLOQTGDEADYFOGTWDSSRSAVIFGGGTKMT VL
YANG-2203¢ QSVLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGYSSNIGNNFIVSWYQQALPGMYPKLL I YANNKRPSGIPDRFSGSRSGTSATLGITGLATGDEADYYC/GTWDSSRSAVYFGGGTKMT VL
YANG-2203d QSVLTOPPS - VSAAPGQEVTISCSGYSSNIGNNFVSWYQOQLPGMYPELL IYANNKRPSGIPDRFSGSRSGTSATLGITGLOTGDEADYYCIGTWDSSREVVEFGGGTKMT VL
YANG-2203e QSYLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGYSSNIGNNYVSWYQQFPGIVPKLL I YANNKRPSGIPORFSGSRSGTSATLD ITGLOTGDEADYYCGTWOSSRSAVIFGGGTKMT VL
YANG-2203f QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGYSSNIGNNYVSWYQQLPGIVPKLL I YANNKRPSGIPDRFSGSRSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSRSAVYFGGGTKMT VL
YANG-2203g QSVLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGYSSN IGNNFVSWYQQLPGMYPKLL | YANNKRPSGIPORFSGSRSGTSATLG I TGLQTGDEADYYCGTWDSSRSAVIFGGGTKMT VL
YANG-2203h QSVLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGYSSN IGNNFVSWYQQLPGMVPKLL I {ANNKRPSGIPDRFSGSRSGTSATLGITGLATGDEADYYC/GTWDSSRSAVIFGGGTKMT VL
YANG-2203 QSVLTOPPS-VSAAPGQKVTISCSGYSSNIGNNFVSWYQQLPGMVPKLL IYANNKRPSGIPDRFSGSRSGTSATLGITGLOTGDEADYY(IGTWDSSRSAVIFGGOTEMT VL
YANG-2203) QSVLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGHSSN I GNNFIVSWYQQLPGMVPKLL | YANNKRPSGIPDRFSGSRSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSRSAVIFGGGTRKMT VL
YANG-2203k QSVLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGYSSNIGNNFIVSWYQQLPGMVPKLL | YANNKRPSGIPORFSGSRSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWOSSRSAVIFGGGTKMT VL
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YANG-2204 OMOQLVQSGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG /I KPSGGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLTSLRSEDTAVYYCRARTGDRAFDYWGQGTMVTVSS
YANG-2205 QIQLVASGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTSYYMVWVRQAPGQGL EWMG 1[I KPSGGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDVWGHGTMITVSS
YANG-2206 QIQLVOSGAEVKEPGASVEKLSCKTSGYTFTSYYMVWVRQAPGOQGLEWMG IJI KPSGGNTIIFAQKFOQGRVTMTIRDTSTNTVYMDLNSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMYTVSS
YANG-2207 OQMQLVOQSGAEVKKPGASVKISCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCRARTGNRAFDVWGHGTMVTVSS
YANG-2208 QIQLYQSGAEVRKPGASVRFSCKTSGY IFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG I[I KPSGGNTH YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLNNLRSEDTAVYFCARTGDRAFDYWGQGTMVT VSS
YANG-2209 QMQLVQSGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTNFYMYWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGD T YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLNSLTSEDTAVYYCRARIGNRAFDAWGHGTMVTVSS
YANG-2210 QIQLVOQSGAEVKKPGASVKFSCKTSGYTFTSYYMYWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLNSLKSEDTAVYYCARTGDWAFDYWGHGTMVYTVSS
YANG-2211 QIQLVOQSGAEVKKPGASVRFSCKTSGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNT|I YAQNFQGRVTIMTRDTISTNTVYMDLRTLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVTVSS
YANG-2212 QMOLVQSGAEVKKPGASVKISCKTSIGYTF INYYMYWVRQAPGQGLEWMG I[I KPSGOGNT|II YAQKFQGRVTMTRDTSTSTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDAWGHGTMYTVSS
YANG-2213 QIQLVOSGAEVKKPGASVKFSCKTSGYTFTNYYMYWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPRGGDT|I YAQNFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVTVSS
YANG-2214 QIQLVQSGAEVKKPGASYRFSCKTSIGYTFTNYYMYWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNTI YAQNFOQGRVSMTRDYSTSTVYMDLRSLTSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVYTVSS
YANG-2215 QIQLVASGPEVKKPGASVKISCKTSIGYTFTNYYMYWVRQAPGQGL EWMG 1| KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCRARTGDRAFDVWGHGTMYTVSS
YANG-2216 QIQLVASGAEVKKPGASVKLSCKTSIGYTFTSYYMVWVRQAPGOGLEWMG I KPSGGNTILFEQKFOQGRVIMTRDTSTNTVYMDLNSLRSEDTAVYYCARTGDRAFODYWGHGTMVT VSS
YANG-2217 QMQLVQSGAEVKKPGASVKISCKTSIGYTFTNYYMVYWVRQAPGQGLEWMG I|I KPSGGNTII YAQKFQGRVTVTRDTSTNTVYLDLSSLTSEDTAVYYCARTGDRAFDVWGHGTLVTIVSS
YANG-2218 QIQLVQSGAEVKKPGASVIKFSCKTSIGYTFTSYYMVWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNTI YAQKFQGRYTMTRDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARSGDRAFDYWGHGTMITVSS
YANG-2219 QMQAQLVOSGAEVKKPGASVKISCKTSGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG I/l KPSGGNT|I YAHKFQGRYTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCRRTGDRAFDVWGHGTMVTVSS
YANG-2220 QUIQLVQSGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTNYYMVWVYRQAPGQGLEWMG II KPSGGNTIIYAQNFQDRVTIMTRDTSTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDVWGHGTMVTVSS
YANG-2221 OMQLLOSGAEVKKPGASVKISCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG L[ KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGT IVTVSS
YANG-2222 QIQGLVQSGAEVKKPGASVKFSCKTSGYTFTNYYMVYWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNT|I YAQNFQGRYTMTRDTSTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVYTVSS
YANG-2223 QMQLVQSGAEVKKPGASVKISCKTSIGYTFTSYYMVWVRQAPGQGL EWMG LI KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVTIVSS
YANG-2224 QIQLVQSGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG III KPSGGNTII YAQNFQGRVTMTRDOTSTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVTIVSS
YANG-2225 QIQLVOSGAEVKKPGASVKLSCKTSGYTFTSYYMVWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLNSLRSEDTAVYYCRRTGDRAFDYWGHGTMVTVSS
YANG-2226 QIQLVASGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTTNYMVWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGDTI YAQQFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLTSLTSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVTIVSS
YANG-2227 QIQLVGSGAEVKKPGASVEKFSCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGL EWMG IJI KPSGGDT|I YAQNFQGRVTMTIRDTYSTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVTVSS
YANG-2228 QMOLVQSGAEVKKPGASVKISCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNT|I YAQKFQDRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMVYTVSS
YANG-2229 AQMQLVOQSGAEVRKPGASVKISCKTSIGYTF INYYMYWVRQAPGQGLEWMG Il KPSGGYTII YAQKFQGRVTIMTRDTSTYTVYMALSGLRSEDTAVYYCARTGDRAFDVYWGHGTMVTVSS
YANG-2230 QIQLVOSGAEVKKPGASVKISCKPSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMYTVSS
YANG-2231 QIQLVOSGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTSYYMYWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYVWGHGTMITVSS
YANG-2232 QIQLVOQSGAEVKKPGASYKFSCKTSGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNTII YAQNFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVT VSA
YANG-2233 QMOLVOASGAEYKKPGASVKISCKTSIGYPFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG || KPSGGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYFCARTGDRAFDYWGHGT IVTVSS
YANG-2234 OQMOQLVQSGTEVKKPGASVKISCKTSIGYTFITNYYMYWVRQAPGOGLEWMG 1]l KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAMYYCARTGDRAFDYWGHGTVVTVSS
YANG-2235 QIQLVOSGAEVKKPGASVKLSCKTSIGYTFINYYMVWYVRQAPGQGL EWMG I KPTGGNT|I YAQNFQGRVTMSROTSTNTVYMDLRSLRSEDAAVYYCARTGDRAFDIWGQGTMYTVSS
YANG-2236 QIQLVQSGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTNYYIL VWVRQAPGQGLEWMG I KPTGGNTII YAQNFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCRARTGGRAFDYWGQGTMVT VSS
YANG-2237 QIQLVOSGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTNYYMYWVROQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNTI YAQKFQGRVTMTRDTSTDTVYMDLNSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDAIWGHGTMVTI VES
YANG-2238 QLOLVASGAEVKKPGASVKISCKTSGYTFINYYMYWVRQALGAGLEWMG ]I KPSGGYTISYAQKFQGRVTIMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTVVTIVSS
YANG-2239 QMOLVOQSGAEVKKPGASVKISCKTSIGY IFTNYYMVWVRQAPGQGL EWMG I KPSGOGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRYEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTVVIVSS
YANG-2240 QMOLVQSGAEVKKPGASVKISCKTSIGYTF INYYMVWVRQAPGQGLEWMG || KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDVWGHGTMVIVSS
YANG-2241 QIQLVQSGAEVKKPGASVKISCKTSGYIFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG III KPSGGNT[I YAQKFQGRVTMTRDTSTTTVYLDLNSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTVVTVSS
YANG-2242 QMOQLVQSGAEVKKPGASVKISCKTSGYTFTSYYMVYWVRQAPGQGL EWMG I KPSGGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVFMDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTVVIVSS
YANG-2243 OMQOLVOSGAEVRKKPGASVKISCKTSIGYTFINYYMVWVRQAPGQGL EWMG 1|l KPSGGNT|I YAQKFOQGRVTMTRDTISTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDVWGHGTMYTVSS
YANG-2244 QMQLVQSGAEVKKPGTSVKISCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAFPGQGL EWMG /I KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMVT VSS
YANG-2245 QIGLVOQSGAEVKKPGASVKFSCKTSIGYTFTSYYMVWVRQAPGOQGLEWMG /I KPSGGNT|I YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLNSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMVYTVSS

Figure 23A
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YANG-2287 QIQLYQSGAEVEKKPGASVKFSCKTSGYTFTNYYMYWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNTI YAQNFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLRTLRSEDTAVYYCRARTGORAFDYWGQGTMVTVSS
YANG-2288 OMOLVQSGAEVEKXKPGASVKISCKTSGYTFTSYYMYWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNTHI YAQKFOGRVNMTRDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCRARTGDRAFDYWGQGTMVYTVSS
YANG-2289 OMOQLVOQSGAEVKKPGASVKISCKTSGYTFTINYYMVWVYROQAPGOQGLEWMG I KPSGGNTH YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLTSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMVYTVSS
YANG-2290 OMOLVOQSGTEVEKPGASVKISCKTSIGYTFTNYYMYWVRQAPGQGLEWMG I KPGGGNTI YAQKFQGRYTMTRDTSTNTVYLDLNSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTVYTVSS
YANG-2291 QIGLVOSGAEVKKPGASVKFSCKTSGYTFTSYYMVYWVRQAPGQGLEWMG HIKPSGGNTII YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYFCRARTGDRAFDYWGHGTMITVSS
YANG-2292 QMOLVOSGAEVEKXKPGASVEKISCKTSIGYTF INYYMVWVROAPGQGLEWMG I KPSGGNTHI YAQKFOGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMVTVSS
YANG-2293 QMOLLOSGAEVKKPGASAKISCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG NI KPSGGNTHI YAQKCQGRVTMTRDTSTNTVYLDLNSLRSEDTAVYYCRARTGDRAFDAWGHGTMYTVSS
YANG-2294 QIQLVQSGAEAKKPGAPVKFSGKTSGYNFTNYYMXCVRQAPEQGL XWMG I|IKPSGGNTII SAQKYQGRVTMTRDTISTNTVYMDQNSLRSEDTAVYYCRARTGDRAFDYWGHGTMYTVSS
YANG-2295 QMQLVOQSGAEVKKPGASVRFSCKTSIGYTFTSYYMVWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNT|I YAQKFQGRYVTMTRDTSTNTVYMDLRSLSSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMYTVSS
YANG-2296 QIQLVASGAEVEKKPGASVKFSCKTSIGYTFTSYYMYWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNTHH YAQKFQOGRYTMTRDTSTNTVYMDILNSLRSEDTAVYYCRRTGORAFDYWGHGTMITVSS
YANG-2297 QIQULVOSGAEVKKPGASVEFSCKTSGYTFTNYYMYWVRQAPGQGLEWMG HIKPSGGNTHI YAQKFOQGRYVTMTRDTSTNTVYMDLNSLRSEDTAVYYCRRTGDRAFDYWGHGTMYTVSS
YANG-2298 QMKLVOSGAEVEKPGASVKISCKTSIGYTFINYYMYWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNTHH YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMYTVSS
YANG-2299 OMOLVOSGAEVKKPGASVEKFSCKTSIGYTFTINYYMVWVRQAPGOGLEWMG I|IKPSGGNT|I YAQKFOQGRVTMTRDTISTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCRRTGDRAFDNWGQGTMYTVSS
YANG-22992 OQMOLVOASGAEVKKPGASVKFSCKTSGYTFTSYYMYWVRCQAPGQGLEWMG HIKPSGGNTH YARKFQGRVTMT RDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTLYTVSS
YANG-22990 QIQLVOSGAEVEKPGASVEKFSCKTSGYTFTNYYMVYWVRQAPGQGLEWMG I KPSGOGNTH YAQNFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLRSLRSGDTAVYYCARSGDRAFDYWGQGTMYTVSS
YANG-2299¢ QIGLVQSGAEVEKKPGASVRLSCKTSIGYTFTNYYMYWVRQAPGQGLEWMG I KPSGGNTII YAQNFQGRVTMTRDTSTRTIVYMDLASLRSEDTAVYYCRRTGDRAFDYWGQGTMYTVSL
YANG-229%d QMQOQLVOSGAEVKKPGASVEISCKTSGYTFINYYMVWVRQAPGQGLEWMG HIKPSGGNTHH YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYLDLSSLRSEDTAVYYCRRTGDRAFDYWGHGTVVTVSS
YANG-229%¢ QMOLVOSGAEVKKPGASYKFSCKTSGYTFTSYYMYWVYRQAPGQGLEWMG IKPSGGNTH YAQKFQGRVYVTMT RDTSTNTVYMDLSSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVTVSS
YANG-22951 QIQLVOSGAEVKKPGASYKFSCKTSGYTFTNYYMVWVRQAPGOQGLEWMG I KPSGGNTHH YAQNFQGRVTMTRDTSTNTVYMDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGQGTMVTVSS
YANG-2299g QIQLYVOSGAEVEKKPGASVKFSCKTSIGYTFTNYYMYWYRQAPGOQGLEWMG I KPSGGNTH YAQNFQGRYTMTRDTSTNTVYVYLDLRSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDVWGQGTMVYTVSS
YANG-229%h QMQLLQSGAEVKKPGASVKISCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLKWMG 1| KPSGGNT|I YAQNFQGRYTMTRDTSTNTIYLDLSSLRSEDTAVYVYCARTOGDRAFDYWGHGTMVTVSS
YANG-2299i QMOLVOSGAEVEKXKPGASVEISCKTSIGYTFTNYYMVWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNTHI YAQKFQGRVTMTRDTSTNTVYVYMDLNSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMVTVSS
YANG-2299§ QIQLVOSGAEVKKPGASVKFSCKTSGYTFTGYYMYWVRQAPGQGLEWMG I IKPSGGOTH YAQKFOQGRVTMTRDYSTNTVYMDLNSLRSEDTAVYYCARTGDRAFDYWGHGTMYTVSS
YANG-2298k QIGLVOSGAEVEKKPGASVKFSCKTSIGYTFTNYYMYWVRQAPGQGLEWMG 1[I KPSGGNTHI YAQSFOQGRYTMTRDOTSTNTVYYMDLRSLRSEDTAVYYCRARTGDRAFDYWGQGTMYTVSS
YANG-22991 QIQLVQSGAEVKKPGASVRFSCKTSIGYTFTNYYMVYWVYROQAPGQGLEWMG I KPSGGD T YAQNFQGRVTMT RDTSTNSVYMDLRSLRSEDTAVYYCRRTGDRAFDYWGQGTMVTVSS
Figure 23C
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Figure 24A
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YANG-2204 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGS|SSNIGNNYVSWYQQLPGTAPKLL I YDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC/GTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2205 QSVYLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGS|SSNIGNNFIVSWYQQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOTGDEADYY([GTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2206 QSYLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGS[/SSNIGNNY[VSWYQQFPGTAPKLLIYDPNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKYT VL
YANG-2207 QSYLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGSSSNIGNNFIVSWYQQF PGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2208 QSVLTOQPPS -MSAAPGQKVT ISCSGNSSNIGNNFIVSWYRQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGOEADYY(IGTWDSSLSAGYFGGGTKLT VL
YANG-2209 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGS|/SSNIGNNFVSWYQQFSGTAPKLL I YDNSIKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2210 QSYLTOPPS-VSAAPGQKVT ISCSGSSSNIGNNYVSWYQQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYC[GTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2211 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGS|SSNIGNNFVSWYQQFPGTAPKLL I YPNNKRPSGI PDRFSGSKSGTSATLGITGLOTGOEADYYC/IGTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2212 QSVYLTAQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGSSENIGNNYVSWYQQFPGTAPKLLIYDNHKRPSGIPDRFSASKSGTSATLGITGLLTGRDEADYYCGTWDSGLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2213 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGS|SSNIGNNFIVSWYEQFPGTAPKLL I YDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC|GTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2214 QS VYLTOPPS - VSAAPGOQKVT ISCSGSSENIGNNFIVESWYQQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFEGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2215 QSVLTQPPS-VSAAPGRKVTISCSGSISSNIGNNYVSWYQKFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSEGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2216 QS VLTAPPS - VYSAAPGOQKVT ISCSGSSSNIGNNYIVSWYQOFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2217 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGRSSNIGNNY|VSWYQQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2218 QS VLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGS/SSNIGNNFIVSWYQQFPGTAPKLL I YDPNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGOEADYYCIGTWDSSLGAGYFGGGTKLT VL
YANG-2219 QSVLTOPPS - VSAAPGQKVT ISCSGSSSNIGNNFIVSWYQQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2220 QSVYLTQPPS -VSAAPGQKVT ISCSGS|/SSNIGNNFIVSWYQQFPGTAPKLL I YPNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2221 QSVLTOPPS-VSAAPGOKVYTISCSGMSSNIGNNYIVSWYQOQFPGTAPKLL IYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLAQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2222 QSVLTIQPPS-VSATPGQKVT ISCSGS|SSNIGNNFIVSWYQQFPGTAPKLL IYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOTGODEADYYC|IGTWDSSLGAGVYFGGGTKLT VL
YANG-2223 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSTSNIGSNYIVSWYQQLPGTAPKLL I YDNSIKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGOEADYYCIGTWDSSLGAGYFGGGTKLT VL
YANG-2224 QSVLTQPPS -VSAAPGQKVT ISCSGS|SSNIGNNFIVSWYQOQFPGTAPKLL | YONNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITOGLOQTGDEADYYC([GTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2225 QSYLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNYVSWYQUFPGTAPKLF IYDNNKRPSGISDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCGTWDSSLGAGVFGGGTKLT YL
YANG-2226 QSYLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGSSSNIGNNY|VSWYQQLPGTAPKLLIYDDGKRPSGI PORFSGSKSGTSASLGITGLOQTGDEADYYC|[GTWDTSLGSGVFGGGTKLTVL
YAMG-2227 QSVLTOQPPS - VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNFIVSWYQOF PGTAPKLL IYPNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVYVFGGGTKLT VL
YANG-2228 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNFIVSWYQQFPGTAPKLL IYIVNNKRPSGIPDRFSGSRSGTSATLGITGLQTGREADYYCIGTWDSSLGAGYFGGGTKLTVL
YANG-2229 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGS/SSNIGNNY|JVSWYQQFPGTAPKLL I YPNHKRPSGI PDRFSASKSGTSATLGITGLLTGDEADYYC/GTWDSGLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2230 QSVLTOQTPS-VSAAPGOQKVT ISCSGS|SSNIGNNYIVSWYQQFPGTVPKLL IYDNNKRPSGI PDRFSGSKSGTSATLGITGLOTGDEAEYYC(JGTWDSSLGAGVYVFGGGTKLTVL
YANG-2231 QSVYLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGS|/SSNIGNNFIVSWYQQFPGTAPKLL | YDNNIKRPSGIPDRESGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC/GTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2232 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGS|/SSNIGNNF[VSWYQQFPGTAPKLL I YDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2233 QSYLTQPPS-VSAAPGQKVT ISCSGS|/SSNIGNNY[VSWYQQFPGTAPKLL I YDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2234 QSVLTQPPS-VFAAPGQKVTISCSGS[SSNIGNNY[VSWYQQFPGTAPKLL I YDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC/GTWDSSLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2235 QS VLTQPPS - VSATPGQKVT ISCSGSSSNIGNNFIVSWYQQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSEGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCIOTWDSGLGAGYFGGGTKLY VL
YANG-2236 QSVLTQPPS -VSAAPGQKVT ISCSGNSSNIGDNFIVSWYQQFPOTAPKLL IYDNNKRPSGIPDORFSGSKSGTSATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGYFGGGTRLT VL
YANG-2237 QSVLTOPPS-VSAAPGOQKVT ISCSGSSSMIGNNYVSWYQQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGILDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
YANG-2238 QSVLIQPPS-VSAAPGQKVTLSCSGSSSNIGNNYVSWYQQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC[GTWDSSLGAGYFGGGTKLT VL
YANG-2239 QSVLTQPPS - VSAAPGQKVTISCSGSISSNIGNNYVSWYQOQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGYFGGGTKLT VL
YANG-2240 QSVLYQPPS-VSAAPGQKVTISCSGS/SSNIGNNFIVSWYQQF PGTAPKLL I YDNHIKRPSGI PDRFSASKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCIGTWDSGLGAGVFGGGTKLTVL
YANG-2241 QS VLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGS|SSNIGNNYVSWYQQFPGTAPKLLIYDONNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLETVL
YANG-2242 QSVYLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGS|SSNIGNNFIVSWYLQFPGTAPKLL I FDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGISGLQTGDEADYYC|GTWDSSLGAGVFGGGTQLT VL
YANG-2243 QSVLTQPPS -VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNYILSWYQQFPGTAPKLL I YDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKYT VL
YANG-2244 QSVYLTQOPPS - VSAAPGOKVT ISCSGSSSNIGNNYVESWYQOQFPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLOTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVYVFGGGTTLT VL
YANG-2245 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVPISCPGSSSNIGNNYIVSWYHQFPGTTPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTAATLGITGLOQTGDEADYYCIGTWDSSLGAGVFGGGTKLT VL
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VOSWYQOQF PGTAPKLLIYONMNMKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VEWYQQF PGTAPKLL IYONHKRPSGIPDRFSASKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VESWYLQF PGTAPKLLIYDONNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTYGDEADYYC
VESWYQQLPGTAPKLL IYDNMKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VEWYQQFPGTAPKLLIYDONNKRPSGIPDRFSGSEKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VEWYQQF PGTAPKLL IYDNMNKRPSGIPDRFSEGSKSGTSATLGITGLOTGDEAEYYC
VEWYQOQFPGTAPKLLIYONNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLAITGLAQTGDEADYYC
VSWYQQLPGTAPKLLIYDNMKRPSGIPDRFSGSKSOGTSATLGITGLOQTGDEADYYC
VSWYQQF PGTAPKLL | YDNNKRPSG I PDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VEWYQOFPGTAPKLLIYDNMNMKRPSGIPDRFSEGSKSOGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VSWYQOFPGTAPKLLIYONNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
LSWYQQFPGTAPKLL IYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VSWYGQQF PGTAPKLLIYDONMKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VSWYQQFPGTAPKLLIYDNMKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
VEWYQQF PGTAPKLL IYDNMKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYC
| SE—
Figure 24C
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YANG-1112 QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSEFSLSTGGVAVGW!I RQPPGKALEWLA 1|1 YWDDDKIRYSPSLKSRLT I TKDTSKNQVVL TMTNMDPVDTATYYCJAHWGKDSFD IWGQGTMYTVSS
YANG-1112 QITLKESGPTLVKPTQTLTVICTFSEFSLSTGGEANGWI RQPPGKALEWLA |1 YWDDDKRYSPSLKSRLT I TRDTSKNQVYL TMTNMD PMOTATYYCAHWGKDSFD IWGQGTMVTVSS
YANG-1112b QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTESGFSLTTAGAANVGWI RQOPPGKALEWLA |1 YWDDDKRYSPSLKNRLT I TKDTSKNQVVL TMTNMDPVDTATYYCAHWGKDSFD IWGQGTMVTVSS
| YANG-1112C QITLKESGPTLVKPTQTLTVICTFSEFSLTTGGEAVGWI RQPPGKALEWLA (|| YWDDDKRYSPSLKSRLT I TKDTSRNQVVL IMTNMDPMBTATYYCIAHWG KDSFD IWGQGTMVTVSS
Figure 25
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YANG-1112 SYELTQPPS-VSVSPGQTARITCSGDALPRKYAYWYQQKSGQAPVLYIYEDNNRPSGIPERFSGSSSGTTATLTVSGAQVEDEADYY(YSTDTSGYVVFGGGTKLTVL
YANG-1112a SHELTQPPS-VSVSPGQTARITCSGDELS RKYAYWYQQKSGQAPVLVIVEDNKRPSGIPERFSGSSSGTTATLTVSGAQVDDEADYYCYSTDTSGYVVFGGGTKLTVL
YANG-1112b SYELTQPPS-VSVPPGQTARITCSGDALP TKYAYWYQQKSGQAPVLVIVEDONKRPSGIPERFSGSSSGTTATLTVSGAQVEDEADFYCYSTDYSGYVVFGGGTKLTVL
YANG-1112¢ SHELTQPPS-VSVSPGQTARITCSGDELS RKYAYWYQQKSGQAPVLVIVEDONKRPSGIPERFSGSSSGTTATLTVSGAQVDDEADYYCYSTDTSGYVVFGGGTKLTVL
B |
Figure 26
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