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U, -1 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:1)
DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISCRSSQSLVYSDGNTYLNWFQQRPGQSPRRLIYKVSNWDSc P

DRFNGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQSTHWPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFKFP”SDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTL_?‘DYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U, -2 light chain amine acid sequence (SEQ ID NG:2) -
DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISCRSSQSLVYSDGNTYLNWFQQRPGQSPRRL SNWDSGVP
DRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCIQGTHWPTTFGQGTRLEIKRTV APSVFIFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTY ALESSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U, -3 licht chain amine acid sequence (SEQ ID NO:3}
DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISCRSSQSLVYSDGNTYLNWLQQ'PGQSPRRLIYKVSNWDSGVP

DRFSGSGSGTIDFTLKISRVEAEDVGVYYCMOGTHWPITFGOGYRLETIKRTVAAPSVF IFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVT”QDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U4 hght chain aming acid sequence (SEQ ID NO
DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISCRSSQSLVYSDG YLNWLQQRPGQSPRRLIYKVSNWDSGVP
DRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQGTv.PITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQ:GNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U, -5 licht chaip amino acid sequence E j13) NO 24 .
DIVMTQTPLSLSVTPGQPASISCKS tSLLHSDGKTYLYWYLQKPGQPPQLLIYEVSNRFSGVP

DRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVEVYYCMOGIQLPCSFGQGTKLELKRTVAAPSVF IFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSF‘RGEC

Up~6 light chain amino a d sequence (SEQ ID NQO:¢
DIVMTQTPLSLSVTPGO'ASISCKSSQSLLHSDGKTYLYWYLQKPGQPPQLLIYEVSNRFSGVP
DRFSGSGESGTDFTLK IS RVEAEDVGVYYCMOSIQLPLTFGGGTKVEIKRIVAAPSVF IFPPSDE
QLKSGTASVVCLLN“FYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQ fSSPVTKSFNRGEC . ‘

FIGURE 3A |
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U, -7 livht chain amino acid seqguence (SEQ ID NO:S) -
DIVMTQTPLSLSVTPGQPASISCKSSQSLLHSDGKTYLYWYLQKPGQPPQLLIYEVSNRFS-.‘
DRFSGSGSETDFTLKISRVEAEDVGVYYCMOSIQLPLTFGGGTKVELKRTVAAPSVE IFPYSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLS-‘IYE
KHKVYACEVTHOGLSSPVIKSFNRGEC

U; -8 light chain amino ac:d sequence (SEQ ID NO: 6)

DIVMTQTPLSLSVIPGQPASISCKSSQSLLHSDGKTYLYWFLOKPGOPPQPL EVSNRFSGVP
DRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMOSIQLPITFGHGTRLEIKRTVAAPSVF IFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTY:LSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U.-9 light chain amino acid seguence (SEQ 1D NO:6) _
DIVMTQTPLSLSVTPGQPASISCKSSOSLLEHSDGKTYLYWFLQ PGQPPOPLIYEVSNRFSGVP
DRFSGSESGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQSTQLPITFGHGTRLEIKRTVAAPSVF IFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVT&1DSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U;-11 Lisht chain amino 2cid sequence (SEQ ID NOY
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIANYLA. QQKPGKVPKLLIYVASTLQSGVPSRFSG
SGSGTDFTLTISSLOPEDVATYYCONYNSAPEFTE PETKVDIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSOR VTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC .

U;~12 light chain amino acid sequence{SEQ I NO:8
'DIQMTQSPSSLSASVGDRVTIICRASGGISNDLAWYQQKPGKVPKLLIYAASTLQSGVPSRFSG
SGSGTDFTLTISSLOPEDVATYYC( NSVPLTFGGGETKVEIKRTVAAPSVE IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDA QSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC -

1),-13 lisht chain amine agid sequence (SEQ ID NO:9)

NIVMTQTPLSSPVTLGQ ASISCRSSQSLVHSDGNTYLSWLQQRPGQPPRLLIYKISNRFSGVP
DRFSGSGAGTDFTLKI RVEAEDVGVYYCMQATQFPHTFGPGTKVDIKRTVAAPSVFIFPPSDE
DLKSGTASVVCLLN YPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE

j KHKVYACEVTHQG SSPVTKSFNRGEC

'FIGURE 3B
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U.-14 hght chain amino acid sequence (SEQ ID NO:9)
NIVMTQTPLSSPVTLGQPASISCRSSQSLVHSDGNTYLSWLQQRPGQPPRLLIYKISNRFS P

DRFSGSGAGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMOATQFPHTFGPGTKVDIKRTVAAPSVFIFPPSDE -
OLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKA DYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

 Up~15 Heht chain amino acid Seguence (SEQ ID NO:lﬂ)

EIVMTQOTPLSSPVTLGOPASISCRSSQSLVHSDGNTYLSWLOQRPGOPPRLLIXKISNRFSGVP
DRFSGTGAGTDFTLKISRVEAEDVGEVYYCMQATOFPHTFGGGTKVEIKRTVAAPSVEF IFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTY‘ SSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy -16 hght ckain amine acid sequence (SEOQ ID NO-ll}
EIVLTQSPGTLSLSPGERATLSCRASQTVISSYLAWYQQKPGQ ‘RLLISGASSRATGIPDRFS

GSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYCQQYGSSPRIFGQGTKVEKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKS
GTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKY
YACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy-17 light chain aminoe acid sequence (SEQ ID NG:12)
EIVLTQSPGTLSLSPGERATLSCRASQSVSRLAWYﬂQKPGQAPRLLIYGASRRATGIPDRFSGS

GSETDFTLTISRLEPEDFAVYYCQQYGSSPRSFGOGTKLEIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSGT
ASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVYA
CEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC .

Ji-18 light chain amino acid seq uence/ SE D ID NO:13

SGSGTEFTLTISSLQPEDFATYYC OHNSYPPTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVD»ALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVIKSFNRGEC

Ur-19 licht chain amino adid sequence (SEQ ID NO:14)
DIVMTQSPDSLAVSLGE"'TINCKSSQSVLYSSNNKNYLVWYQQKPGQPPKLFIYWASTRESGV
PDRFTGSGSGTDFTL 'SSLQAEDVAVYYCQQYYSFPWTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLKSGETASVVCLLM FYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSK%DY

. EKHKVYACEVTHQ' SSPVTKSFNRGEC . . :
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1J;-20 light chain aming acid sequence (SEQ ID NO:14
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSNNKNYLVWYQQKPGQPPKLFIYWASTRE_ v
PDRFTGSGSGTDFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYSFPWTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIF 5D
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTL KADY
EXKHKVYACEVTHQGLSSPVIKSFNRGEC

' U;-21 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:15
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKL YWASTRESGV
PDRFSGSGSETDFTLTISSLOAEDVAVYYCOOYYSTTWTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD

.EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDST SLESTLTLSKADY

EKHKVYACEVTHQGLSSPVITKSFNRGEC

U-22 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:16)

DIVMTOSPDSLAVSLGERATINCKSSONVLYSSNNKNYLAWYQ GOPPKLLIYWASTRESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYFCQOYYGTPRTFGOGIKVEIKRTVAAPSVE IFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVPEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EXKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U);-23 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO/17)
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQNVLYSSNN YLAWYQQKPGQPPKLLIYWAS'}.‘RESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYFCQQ TPRTFGOGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EXHKVYACEVTHQOGLSSPVTKSFNRGEC :

U;-24 light chain amino acid sequence (8 _
DIVMTQSPDSLTVSLGERATINCKSS@SVLYSSNNKNYLAWYQOKPGOPPKLLIYWASTRESGV

PDRFGGSGSGTDFTLTISSLQAEDV VYYCOQYYSISRTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLXSGTASVVCLLNNF YPREAKVA WKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

DIVMTQSPDSLTVSLGE TINCKSSQSVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGV
PDRFGGSGSGTDFTLT SSLQAEDVAVYYCQQYYSISRTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
- EQLKSGTASVVCLL YPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
_EKHKVYACEVTHQ SSPVITKSFNRGEC . :
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U,-26 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:19) '

DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYNSNNKNYLANYQQKPGQPPKLLIYWASTRE GV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLQADDVAVYYCQQYYSTTWTFGPGTKVEIKRTVAAPSVFIF PSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLT KADY
EKHKVYACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC '

U-27 light chain amino acxd sequence (SEQ ID NO:2(0)

DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYNSNNKNYLAWYQQKPGQPPKL' YWASTRESGV
PDRFSGSGSCTDFTLTISSLOADDVAVYYCOQYYSTTIWTFGPGTKVEIKRTYAAPSVF IFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTA SLESTLTLSKADY
EXKHKVYACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC

U.-28 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:21)
DIVMTOSPDSLAVSLGERATINCKSSOSVLYSSNNKNYLAWY(Q PGQPPKVLIYWASTRKSGV

PDRFSGSGSGTDFTILTISGLOAEDVALYYCQOYYSTMFSFGQATKLEIKRTVAAPSVF IFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVIEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EXHKVYACEVTHQGLSSPVIKSFNRGEC

DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSN YLAWYQQKPGQPPKVLIYWASTRKSGV
PDRFSGSGSGIDFTLTISGLOAEDVALYYCQ0 TMFSFGOGTKLEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQOWKVDNALZSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC .

U.-30 light chain amino acid seguence{SEQ 1D NO:22)

DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKS SVLDSSNNKNYLAWYQOKPGOPPKLLIYWASTRESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDYVAVFYCHOYYSTPLIFGGGTKVAIKRTVAAPSVF IFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPR QWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY

EKHKVYACEVTHQGLSSPVTKS NRGEC

U;-31 lisht chain amine acid sequence (SEQ 1D NO:22)

DIVMTQSPDSLAVSLG TINCKSSQOSVLDSSNNEKNYLAWYQQOKPGOPPKLLIYWASTRESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVFYCHOYYSTPLTFGEETKVAIKRTVAAPSVE IFPPSD
© EQLKSGTASVVCLL YPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHKVYACEVTHQ LSSPVTKSFNRGEC : : :
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U-32 light chain aming amd seguence ;SEQ ID NO:23)
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSILYRSNNKNYLAMYQQKPGQPPKLLIYWASARE v

PDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYFCQOYF ITPLTFGGGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTL KADY
EKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U, -33 light chain amino ac:d sequence (SEQ 1D NO:23}
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSILYRSNNKNYLAWYQQKPGQPPKL YWASARESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYFCQOQYFITPLTFGGGTRKVEIKRT AAPSVFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDST SLSSTLTLSKADY

EKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U,-34 light chain amino acid sequence (SEQ ID NG:24)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDISHYLAWFQQKPGKAD SLIYAASSLQSGVPSKFSG

SGSETDETLTISSLOPEDFATYYCQQYNNYPFTFGPGTKVDIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSK STYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC '

U, -35 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:2

DIQMTQSPSSLSASVGDRVAITCRASQDISNYLA QQKPGKAPKSLIYAASSLQSGVPSRFSG
SGSETDFTLTISSLOPEDFATYYCQQYNTYPFT PGTRKMDIKRTVAAPSVEIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNS SVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHRVY

ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Ui-36 lnght cham amine acid sequence/{(SEQ ID NO; 26)
EIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRA SVSSNLAWYQQDPGQAPRLLIYGASRRATGIPARFSG

SGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYC OHNNWPPWTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKS
GTASVVCLLNNFYPREAKVOW NALOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKY
YACEVTHQGLSSPVTKSFNRG '

-37 lioht chain amino
EIVMTOSPATLSVSPG TLSCRASQSVSSNLAWYQQDPGQAPRLLIYGASRRATGIPARFSG

SGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQOHNNWPPWIFGQGTKVEIKRTVAAPSVEFIFPPSDEQLKS
©. GTASVVCLLNNFYP AKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKV
YACEVTHQGLSSP KSFNRGEC :
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Uy ~38 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO: 2 1))
DIQMTQSPSSVSASVGDRVTITCRASQDISRWLAWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSR 56

SGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQANSFPPTFGQGTKVEFKRTVAAPSVFIFPPSDE KSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U,-39 light chain amino acid seguence (SEQ ID NO:28)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISTYLNWYQQKPGKAPKFLIYAAS QSGVPSRFSG
'-SGSGTDFTLTISSLQPEDFAAYYCQQSHSAPFTFGPGTKVDIKRTVAAPS IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSS TLSKADYEKHKVY

ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

1,40 licht chain amine acid sequence (SEQ 11 NOQ:29)

DIOMTQSPSSLSASLGDRVTITCRASQTISIYLNWYQQKPG LLIYAASSLOSGVPSRFSG
SGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQOQOSYSTLTFGGGTKVEIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSGT
ASVVCLLNNFYPREAKVQWKV@NALQSGNSQESVTEQBS TYSLSSTLTLSKADYEKHKVYA
CEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U, -41 light chain amino acid sequence (SEQ TD NG:30
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSIRSYL QQRPGNAPKLLIYAASSLQSGVPSRVSG

SGSGTDFTLTIRSLOPEDFATYYCQQOSYSIPLT GGGTKVEIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKERVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC -

Up-42 ix;rht chain aming acid sequenc SE :
DIQMTQSPSSRSASVGDRVTITCRA QTISRYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASTLQSGVPSRFSG

SGSETDFTLTLSSLOPEDFATYYCOQIYSTSITFGQGTRLEIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKV( NALQSGNSQESVTEQDSKDRSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVIKSFNRGE ‘ : '

V,-43 licht chain amino dcid seqguence (SEQ ID NO:32)

" DIQMTQSPSSLSASVG VTITCRASQRISSYLNWYQQKPGKAPKVLIYAESSLOSGVPSRFSG
SGSGTDFTLTISSLO EDFATYYCQOSYITPITFGQGTRLEI IRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYP AKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY

ACEVTHQGLSSP KSFNRGEC
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Uy44 hght'cham amino acid sequence (SEQ ID NO:33)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISRYLNWYQQKPGKAPKLLIYTASSLQSGVPS.

SGSGTDFTLTISSLQPENFATYYCQQSYFTPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQ K56
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKAD EXKHKVY
ACEVTHQGLSS?VTKSFNRGEC :

Uy 45 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:34) _
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYTAS QOSGVPSRFSG
SGSGTDFTLTFSSLQPEDFATYYCQQSYFSPITFGQGTRLEIKRTVAAPS"IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTfTLSKADYEKHKVY

ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U,46 light chair amino acid sequence (SEQ ID NO:33)

DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPG
SGSGTDFTLTLSSLQPEDFASYYCQQSFYTPITFGQGTRLEIf
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKE
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U, 47 light chain amino acid seguence (SEQ Q-
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYL fQQKPGKAPKLLIYTASSLQSGVPSRFSG"
SGSGTDFTLTLSSLOPEDFASYYCQQOSFYTPITY QGTRLEIKASTKGPSVFPLAPCSRSTSES
TAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTF“AVLQSSGLYSLSSVVTVPSSNFGTQTYTCNV
DHKPSNTKVDETVERKCCVECPPCPAPPVA 'SVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSHED
PEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNST”‘VVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKVSNKGLPAPIEK
TISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQ«SLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENNYKTTPPML
DSDESFFLYSKLTVDKSRWOQGNVF SCSVMHEALHNHYTOKSLELSPGK

‘U -48 hght chain amine acid segfence (SEQ 1D NO:36)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTI RASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYTVSSLQSGVPSRFSG

SGESGTDFTLTISSLOPEDFA COOSYFTPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVE IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKV NALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U;-49 light chain amdine acid sequence (SEQ ID NO: 6 B
DIQMTQSPSSLS VGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYTVSSLQSGVPSRFSG

SGSGTDFTLTI .LQPEDFATYYCQQSYFTPITFGQGTRLEIKRTVAA?SVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNN REAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYERHKVY
ACEVTHQGLBSPVITKSFNRGEC - :
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U.-50 light chain amine acxd sequence (SEQ ID NO:36) .
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYTVSSLQSGVPSR SG
SGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYFTPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDE KSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKAD KVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC'

U.-51 light chain amino acid sequernce (SEQ ID NO:37)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYTAS QSGVPSRFSG
SGSGTDFTLTISSLQPEDFASYYCQQSFYAPITFGQGTRLEIKRTVAAPS IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSST TLSKADYEKHKVY

ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U,-52 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:37)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPG LIYTASSLOSGVPSRFSG
SGSGTDFTLTISSLQPEDFASYYCQQSFYAPITFGQGTRLEI TVAAPSVFIFPPSDEQLKSE
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDS STYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSFPFVTKSFNRGEC

U, -53 licht chain amino acid sequence (SEQ ID N@:38
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYL QQKPGKAPKLLIYTASSLQSGVPSRFSG'
SGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQQSYFTPIT GOGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSGE
TASVVCLLNNFYPREARKVOWKVDNALQSGNS SVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY

ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U;-54 lioht chain amino acid sequence’(; SEOQ ID NO:39)
-DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQA DISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSG

SGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC OYDYLPFTFGPGTKVDIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVD ALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGE :

DIQMTQSPSSLSASVG VTITCOASQDISNYLNWYQOKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSG
SGSGTDFTFTISSLOFEDIATYYCQOYDYLPFTFGPGTKVDIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYP AKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY'
ACEVTKQGLSSP KSFNRGEC
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U,-56 licht chain amino acid sequence (SEQ JD NO:40)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNSLNWYQQKPGKAPELLIYDASNLETGVPSR7 G

SGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQCDDLPLTFGGGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQ KSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKAD CHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

,~-57 light chain amine acid sequence { SEQ ID NO:41)

DIQMTQSPSSLSASVGDRUTITCQASQDISDYLNWYQQKPGKAPKLLIYDAS ETGVPSRFSG
SGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQHYDNLPLTFGGGTKVEIKRTVAAPS FIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTTTLSKADYEKHKVY

ACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC

1J,-58 lieht chain amino acid sequence (SEQ ID NO:42)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVAITCQASQDISNYLNWYQQKPG ADKILLIYDASNLETGVPSRFSG
SGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQYDNLPLTFGGGTKVEIi’TVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSK&STYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
~ ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U,-59 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:42
DIQMTQSPSSLSASVGDRVAITCQASQDISNYL ’QQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSG
SGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQYDNLPLT' GGTKVEIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALOSGNSQF SVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC '

60 11 shi chain amine acid seqguence SE 0 ID NO:43
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQA.ODISNSLNWYQQKPGKAPKLLIYDASILETGVPSRFSG

SGSETDFTFTISSLQPEDIATYYCﬁQCDILPLSFGGGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDK ALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGE

U, -61 light chain amino atid sequence (SEQ ID NO:44

DIQMTQSPSSLSASVG!'VTITCQASQDISNSLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSG
SGSETDFTFTISSLOR DIATYYCQQYDNLPLAFGGGTKVEIRRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAK QWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY

ACEVTHQGLSSP KSFNRGEC

FIGURE 3J
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U.-62 light chain amino acid sequence (SEQ ID NQ:45)

DIQMTQSPSSLSASVGDGVTITCQASQDITNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSR G
SGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQYDSLPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQ KSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE HEVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U, -63 light chzin amino acid sequence (SEQ ID NO: 4§[

DIQMTOSPSSLSASVGDRVTITCOASQDISNYLNWYQQKLGKAPKLLIHDASNLETGVPSRFSG
SGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYCQQYDNLPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U, -64 lioht chain amino acid sequence iSEQ ID NO:47)

_DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISDYLNWYQQKPGKAP LLIYDASNLETGVPSRFSG
' SGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYCOHYDNLPITFGOGTRLEIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSK STYSLSSTLTLSKADYEKHKVY

ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U-65 light chain amino acid sequence {(SEQ 1D NO:48)

DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASODISNSL QQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSG
SGSGTDETFTISSLOPEDIATYYCOHYDNLPIT OGTRLEIKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQ SVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHEVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC :
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Ug-1 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:49)
QVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYGISWVRQAPGQGLEWMGWISASNGNTNYAG L

QDRVTMTTDTSTSTAYMELRSLRSDDTAVYYCAREDNWNYGFFDYWGQGTLVTVSSASTKCPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSS TVP
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDT ISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWL GKEYKC
'KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDfAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQ ELSLSPGK

Ugy-2 heavy chain amino acid sequence { SEO ID N(:49) :
QVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYGISWVRQAPGQGLEWM ISASNGNTNYAQKL
QDRVTMTTDTSTSTAYMELRSLRSDDTAVYYCAREDNWNYGFFDYWG'GTLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTIFRA VLOSSGLYSLSSVVTIVP
SSNFGTQTYTCNVBHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGP-VFLFPPKPKDTLMISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTF~ SVLTVVHODWLNGKEYEKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQV' TCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSf HEALHANHYTQKSLSLSPGK

Up-3 heaw chain amine acid sequence (SEQ ID NOQ/ 0)
QVHLVQSGAEVKKPGASVKVSCKVSGYTFTGHYMH ROAPGQGLEWMGWINPNSGGTNCAQKF
QGRVTMTRDTSISTAYMELSRLRSDDTAVYYCAR_'AVALDYWGQGTLVTVSSASTKGPSVFPL
APCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGHL TSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIVPSSN
FGTQTYTCNVBHKPSNTKVDKTVERKCCVECP”CPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVT
CVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKP'-EQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKVS
NKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOVYTLPPFREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPE
NNYKTTPPMLDSDESFFLYSKLTVDKSRHWQQGNVE SCSVMHEALENHYTOKSLSLSPGK

Ugp-4 heavy chain aming acid sequence (SEQ ID NO:5I)

QVQLVQSGAEVKKPGASVKVSC SGYTFTGYYMHWVRQAPGQGLEWMGWINPNSGGTNHTQKF
QGRVTMTRDTSISTAYMELSR R SDDTAVYYCARSIAVALDYWGOGTLVTVSSASTKGPSVEPL
APCSRSTSESTAALGCLVKDY PEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTIVPSSN
FGTQTYTCNVDHKPSNT--9KTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVT
CVVVDVSHEDPEVQFN 1lGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKVS
NKGLPAPIEKTISKTK CPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCEVKGFY?SDIAVEWESNGQPE
NNYKTTPPMLDSDGSY LYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

FIGURE 4A
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Ug-5 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:52)

QVOLVQSGAEVRKPGASVKVSCKVSGYTLTELSMHWVROAPGKGLEWMGSFDPEDGET LY AQKF
OGRVTMLEDTSTDTAYMELSSLRSEDTAVYYCATEGDGGYYYYGMDVWGOGTTVIVSSAZTKGE
SVEPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVT
VPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISR
. TPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEY
KCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVY TLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWES
NGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVF SCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

. Ug=6 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NQ:52)
QVQLVQSGAEVRKPGASVKVSCKVSGYTLTELSMHWVRQAPGKGLE SFDPEDGETIYAQKF
DGRVTMLEDTSTDTAYMELSSLRSEDTAVYYCATEGDGGYYYYGMD GOGTTVITVSSASTKGP
SVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHYFPAVLOSSGLYSLESVVT
VPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPY, GPSVFLFPPKPKDTLMISR
TPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFN FRYVSVLTVVHQODWLNGKEY
KCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMT VSLTCLVKGFYPSDIAVEWES
NGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVE CSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Uyx~7 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID N 53)
'QVTLKESGPVLVKPTETLTLTCTVSGFSLSNARMG SWIRQPPGKALEWLAHIFSNDEKSYSTS

LKSRLTISKDTSKSQVVLTMTNMDPVDTATYYC? SSGWYGVFDYWGQGTLVTVSSASTKGP
SVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPV WNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVT
VPSSNFGTOTYTCNVDEKPSNTKVDKTVERKZCVECPPCPAPPVAGP SVFLFPPKPKDTLMISR
TPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVH AKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEY
KCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQ TLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWES
NGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKL KSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Us-8 heavy chain smino acid sequence (SEQ ID NO:54)

QVTLKESGPVLVKPTETLTLTC SGFSLSNARMGVSWIRQPPGKALEWLVLIFSNDEKSYSTS

LKSRLTISKDTSKSQVVLTMT, PVDTATYYCARVYSSGWSFYGMDVWGQGTTVTIVSSASTKG

PSVFPLAPCSRSTSEST CLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVV

TVPSSNFGTQTYTCNVDH SNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMIS

RTPEVTCVVVDVSHEDPEFVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKE

YKCKVSNKGLPAPIE ISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWE

SNGQOPENNYKTTPP DSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

FIGURE 4B
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Ug-9 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:55) :
QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALEWLALIYWNDDKRY1PS
LKSRLTITKDTSKNQVVLTMTNMDPVDTATYYCAHRRELPFDYWGQGTLVTVSSASTKGP;VFP
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSS.’-VPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPV%GPSVFLFPPKPKDTLM SRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNaKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDI"'WESNGQP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKS,'LSPGK

Ug-10 heavy chain amine acid sequence {SEG 1D NO:56)

QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALEf AL, TYWNDDKRY SPS
LKSRLTITKDTSKTOVVLTVIDMDPVDTATYYCAHRNWTPFDYWGQ ALVTVSSASTKGPSVFP
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPA {.0SSGLYSLSSVVTVPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSY LFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFR /SVLTVVHQODWLNGKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSI CLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVF SCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Ug-11 heavy chain amine acid sequence (SEQ 1D N@:57)
QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLNTGGVG- WIRQPPGKALEWLALIYWNDDKRYSPS
LKSRLTITKDTSKNQVVLTMTNMDPVDTATYYC‘rRLELPFDYWGQGTLVTVSSASTKGPSVFP
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNS’ALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVE PPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSKEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTf‘REEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLP“SREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNXKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDK 'WQQGNVFSCSVMHEALENHYTQKSLSLSPGK

Ug-12 heavy chain amino acid seg@ience (SEQ ID NO:58 :
OITLKESGPTLVKFTOTLTLTCY SGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALEWLALIYWNDDKRYSPS_
LKSRLTITKDTSKNQVVLTMTvLDPVDTATYYCAHRREVPFDYWGQGTLVTVSSASTKGPSVFP
LAPCSRSTSESTAALGCL -iYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTY DEKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEY
TCVVVDVSHEDPEVQOFNWY 3GVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKT-GQPREPQVY?LPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNYKTTPPMLDSD ;FFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHERLHNHYTQKSLSLSPGK

FIGURE 4C




——d

46/233

UE-IB heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NG: 59)

QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALEWLALIYWNVEKR EPS
LRSRLTITKATSKNQVVLTMTNMDPVDTAIYYCAHRHTNPFEYNGQGTLVTVSSASTKG VEP
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVYTVPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVEC?PCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLM SRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWL KEYKCKV
_SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDI WESNGQP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVF SCSVMHEALHNHYTQKSKSLSPGK

U[r-14 heavy chain amino acid seg__ence (SEQ ID NO:60)
QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALE ALIYWNDDKRYSPS
LKSRLTITKDTSKNQVVLTMTNMDPVDTATYYCAHRGELPFDYWGQ LVTVSSASTKGPSVFP
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTIFPA OSSGLYSLSSVVTVPSES
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPS LFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFR fSVLTVVHODWLNGKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVS CLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCS MHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Ugr-15 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NG 160)
QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVG WIRQPPGKALEWLALIYWNDDKRYSPS

LKSRLTITKDTSKNQVVLTMTNMDPVDTATYYCA HRGELPFDYWGQGTLVTVSSASTKGPSVFP
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSSALTSGVHIFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVE PPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVYVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTRPREEQFNS TFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNYKTTPEMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHY TQKSLSLSPGK

Ug-16 heavy chain amino acid seqitence (SEQ JD NO:61)

EVQLVESGGGLVKPGGSLRLS GFPFSRYSMNWVRQAPGKGLEWVSAISSSSSYIYYADSV
KGRFTISRDNAKNSLYLOMNS DTAVYYCARDRVGATPDAFDIWGQGTMVTVSSASTKGPS
VFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTV
PSSNFGTQTYTCNVDHKP TKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRT
PEVTCVVVDVSHEDPEV NWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYK
CKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESN
GOPENNYKTTPPMLD, DGSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVF SCSVMHEALENHYTQKSLSLSPGK

FIGURE 4D
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Uy-17 heavy éhain'amino acid sequence (SEQ D NG:62)
EVQLLESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSSYAMNWVRQAPGKGLEWVSAISGSGGSTYY

KGRFTISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCAKEGIAVAGTAEYYYYYAMDVWGQGT

LNGKEYKCKVSNKGLPAPIEKTISKIKGQPREPOVYTLPPSREEMTKNQVSLTCL GFYPSDI
AVEWESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHE HNHYTQKSL

SLSPGK

Ug-18 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:63)
EVQLLESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSSYAMSWVRQAPGKGLE SAISGSGGSTYYADSV

KGRFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAKEGIAARDSYYYY VWGQGTTVTVSSASTK
GPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTS TFPAVLOSSGLYSLESV
VTVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCP VAGPSVFLFPPKPKDTLMI
SRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQPNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGK
EYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMYKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEW
ESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQOG SCBVMHEALHNHYTQKSLSLSP

GK

Un-19 heavy chain amine acid sequence (SEQ TDNO:64)
EVQLLESGGGLVQPGGSLRLSCTASGFTFSSYAL WVRQAPGKGLEWVSAISGSGGESTYYADSY
KGRFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAEYYCH EGIAGRDSYYYYGMDVWGOGETTVIVSSASTK
GPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSV
VIVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDK TV RKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMI
SRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDG VHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGK
EXKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQP"PQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEW
ESNGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFL KLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSP

GK

Ug-20 heavy chain aming acid sequence 0 :
EVQLLESGGGLVQPGGSL‘ SCTASGFTFSSYAMSWVRQAPGKGLEWVSAISGSGGSTYYADSV

KGRFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAEYYCAKEGIAGRDSYYYYGMDVWGQGTTVIVSSASTK
GPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLY SLSSV
VTVPSSNFGTOTYTCHWV/DEKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMI
SRTPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGK
EYKCKVSNKGLPAFIEKTISKTKGQPREPQVY TLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEW
ESNGQPENNYKT'PPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSP'

FIGURE 4E
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Ug-21 heavy chain amino acid sequence ( SEQ ID NO:65) .
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAFISDDGSTKYY sV
KGRFTISRDNSMNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARSYYDSSGYYYGFDYWGQGTLVTVSS TKG
PSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLY LSSVV
TVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKP DTLMIS
'RTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVL DWLNGKE
YKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGF SDIAVEWE
SNGQPENNYKTTFPMLDSDGSFFBYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNH_TQKSLSLSPGK'

Ug-22 heavy chain amino acid sequence (SEQ D NO:65)
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWV ISDDGESTKYYADSY
KGRFTISRDNSMNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARSXYDSSGYYYGF GQGTLVTVSSASTKG\
PSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSG TFPAVLOSSGLYSLSSVV
TVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPP AGPSVFLFPPKPKDTLMIS
RTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQF TFRVVSVLTVVHODWILNGKE
YKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMT QVSLTCLVKGFYPSDIAVEWE
SNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQG SCSVMHEALHNHYTOKSLSLSPGK

Ug-23 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:66)
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGM WVROAPGKGLEWVAVIWYDGSNKYYADSV
KGRFTISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCAEN IDYWGQGTLVTIVSSASTKGPSVFPLAPC
SRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALf-GVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSSNFGT
QTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPC?APPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVV
VDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPRE"QFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKVSNKG
LPAPIEKTISKTKGQPREPOVYTLPPSR MTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENNY
KTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQ!UNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

T)y-24 heavy chain amino acid segh
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSC:-i : .
KGRFTISRDNSKNTLYLQMNS'RAEDTAVYYCARGGATGAEYFQHWGQGTLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGC DYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVP
SSNFGTOTYTCRNVDHKPSN KVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQ?NWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISTTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
OPENNYKTTPPMLD lGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

FIGURE 4F




49/233

Ugr-25 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:67)
QVOLVESGGGVVOPGRSLRLSCAASGF TFSSYDMHWVROAPGKGLEWVAVIWYDGSIKYY.

KGRFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCARGGATGAEYFQHWGQGTLVTVSSASTK SV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSY¥VIVP
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDT
- EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQD
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSD YAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Ug-26 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:68)
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWV IWYDGSNKYYADSV

KGRFTISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCVLLWFGETFDYWGQG VIVSPASTKGPSVFP.
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVEOSSGLYSLSSVVTVPSS
NFETQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPS LFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVV VLTVVHQDWLNGKEYXCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLPCLVKGFYPSDIAVEWESNGOP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQOGNVFSCS EALHNHYTQKSLSLSPGK

' Ug-27 heavv chain amino acid sequence (SEQ ID NO:69)

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFS3YG OAPGKGLEWVAVIWSDGSNKYYADSV
KGRFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR] PFDYWGOGTLVITVSSASTKGPSVFPLAP
CSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGAL GVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSSNFG
TQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPC APPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTIPEVICV
VVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPR QFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKVSNK
GLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPS MTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGOPENN
YETTPPMLDSDGSFFLY SKLTVDKSRWOPGNVE SCSVMHEALHNHY TQKSLSLSPGK

Ug-28 heavy chain amino acid seqdence (SEQ ID NO:70)

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSC SGFTFSSYGMHWVROAPGKGLEWVAVIWDDGSNQYYTDSV

KGRFTVSRDNSKNTLFLQMNS DTAVYYCARSHYGGDYDYYGMDVWGQGTTVTVSSASTKG

PSVFPLAPCSRSTSESTAAL CLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVV

TVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMIS

RTPEVTCVVVDVSHEDP _QFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKE

YRCKVSNKGLPAPIEKTI SKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWE

SNGQPENNYKTTPP SDESFFLYSKLTVDKSRWOOGNVESCSVMHEALENHYTQKSLSLSPGK
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Ug-29 heavv chain amino 2cid sequence (SEQ ID NO:71)
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVIWYDGSNKR sv
KGRFTISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGWQQQAPFDYWGQGTLVTVSSAST PSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLS VVTVE
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDT MISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQD NGKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPS AVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYT SLSLSPGK

Ugn-30 heavv chain amino acid sequence (SEG ID NO:72)
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFRSHGMHWVRQAPGKGLEWV VIWYDGSNENYADSY

RGRETISRDNSKNTLDLOMNSLRAEDTAVYYCARWGISAPFDCWGQ LVTVSSASTKGPSVFP

LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGAJTSGVHTFPA QSSGLYSLSSVVTVPSS

NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSYFLFPPKPKDTLMISRTPEV -
TCVVVDVSHEDPEVQOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFN S TFRVV SVLTVVHQDWLNGKEYKCKV

SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVS CLVKGFYPSDIAVEWESNGQP

ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCS EALHNHYTQKSLSLSPGK

Ug-31 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID N&:73)
EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSAYS [N OAPGKGLEWVSYISSSGRTIYYADSV
KGRFTISRDNAKNSLFLQMNSLRDEDTAVYYCALfAPFDYWGQGTLVTVSSASTKGPSVFPLAP
CSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGE A SGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVPESSNFG
TQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPP"APPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCV

*%:GCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSV
K PSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMI
SRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNS TFRVVSVLTVVHQDWLNGK
EYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEW
ESNGQPENNYKITPE DSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSP
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Ug-33 heavy chain amipo acid sequence (SEQ.ID NO:75)
EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSSYSMNWVRQAPGKGLEWVSHISRSSRTIYY sV
KGRFTISRDNAKNSLYLQMNSLRDEDTAVYYCARDGYNWNNGG¥YYGMDVWGQGTTVTV ASTK
GPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGL SLSSV
VTVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPK KDTLMI
SRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVL QDWLNGK
EYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGF SDIAVEW
ESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHN TOKSLSLSP
GK

Ug-34 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:75) . -
EVOLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGF TFSSYSMNWVRQAPGKGLE SHISRSSRTIYYADSV
KGRFTTSRDNAKNSLYLOMNSLRDEDTAVYYCARDGYNWNNGGY GMDVWGOGTTVTVSSASTK
GPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSEVATFPAVLOSSGLYSLSSV
VTVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCP, PVAGPSVFLFPPKPKDTLMI
SRTPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREE NSTFRVVSVLTVVHQDWLNGK
EYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEW
ESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQG SCSVMHEALHNHYTQKSLSLSP

GX

Ux-35 heavy chain amino acid sequence (SEQ IF NO:76)
QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGSVSSG SWIRQHPGKGLEWIGYIHSSGSTYYNPS
LKSRVTISVDTSKNQF SLNLSSVIAADTA CARGPYYGMDVWGEQGTTVIVSSASTKGPSVFP
LAPCSRETSESTAALGCLVKDYFPEPVTVS SGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKC CPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHN ‘TKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKV
_SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVY LPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKL KSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Uw-36 heavy chain amino acig sequence (SEQ ID NO:7
'QVQLQESGPGLVKPSQTLS CTVSGGSISRGGYYWSWIRQHPGKGLEWIGYIYHSGSTYYNPS
LKSRVNMSVDTSKNQFSL SSVTAADTAVYYCARALRGIVLMVYVLGALDIWGQGTKVTVSSA
STKGPSVFPLAPCSRST ESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSL
SSYVTVPSSNFGTQT CNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDT
LMISRTPEVTIC SHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWL
NGKEYKCKVSNKG PAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIA :
VEWESNGQPEN KTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHY?QKSLS
- LSPGK- ' . - - : . S
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Ug~37 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:77)

QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGSISRGGYYWSWIRQHPGKGLEWIGYIYHSGSTYY PS

VEWESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHE“
LSPGK

Ug-38 heavy chain amino acld segquence (SEQ ID NO:78)
QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGSISSGGYYWSWIRQHPGKG WIGYIYYSGSTYYNPS

LKSRVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARDETVVRGLIR YGMDVWGOGTTVIVSSA
STKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSG ISGVHTFPAVLOSSGLYSL
SSVVTVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPP PAPPVAGPSVFLFPPKPKDT
LMISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWL
NGKEYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIA
VEWESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRW QGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLS

LSPGK .

Ug-39 heavy chain amino aczd sequence (SEQ NO 7% _

QVOLOESGPGLVKPSQTLSLNCTVSGGSISSGE SWIRQHPGKGLEWIGYIHYSGSTYYNPS
LKSRITISADTSKNQFSLEKLNSVTAADTA ARDRGGGDYGRMDVWGEQGTTVIVSSASTKGP
SVFPLAPCSRSTSESTAARLGCLVKDYFPEP SWNSGALTSGVHTIFPAVLOQSSGLYSLESVVY
VPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTRVDKTVE KCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISR
TPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDG NAKTKPREEQFNSTFRVVSVLIVVHODWLNGKEY
KORVSNKGLPAPIEKTISKTIKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWES
NGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYS TVDKSRWOQGNVFSCSVMHEATHNHY TOQKSLILSPGK

Ug-40 heavy chain amine aci
QVQLQESGPGLVKPSQTLSL CTVSGGSISSGGYYWSWIRQHPGKGLEWIGYIHYSGSTYYNPS

LKSREITISADTSKNQFSLELNSVTAADTAVYYCARDRGGGDYGRMDVWGOGTTVTIVSSASTKGP -
SVFPLAPCSRSTSEST? GCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVT
VPSSNFGTQTYTCNVD PSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISR
TPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVL TVVHODWLNGKEY
KCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWES
NGQPENKYKITE DSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK
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- Un-41 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO: 81)

QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGSISSGGYYWSWIBlRQHPGKGLEWIGYIHSSGS N
PSLKSRITKSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARSNNYGCFALWGRGTLVTVSSAS GPS
VFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSL SVWTV
PSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPK LMISRT
. PEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQ NGKEYK
CKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYP TAVEWESN
GQPENNYKTTFPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYT KSLSLSPGK

Ug-42 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:82) :
QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGSISSGGYYWSWIRQHPGKGL IGYIHSSGSTYYNPS

LKSRITKSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARSNNYGCFALWG TLVTVSSASTKGPSVF
PLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFP, QSSGLYSLSSVVTVPS
SNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGE VFLFPPKPKDTLMISRTPE
VTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTF SVLTVVHQDWLNGKEYKCK
VSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQV TCLVKGFYPSDIAVEWESNGQ
PENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCS HEALHNHYTQRSLSLSPGK

Uq-43 beavy chain amino acid segnence (SEQ ID N©:83)
QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGSISSGG SWIRQHPGKGLEWIGYIHYSGSTYYNPS
LKSRVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYC GYNYGLYYYDSSGYPSYYYGMDVWGOGTT

'VTVSSASTKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGC DYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOS
SGLYSLSSVVITVPSSNFGTQTYTCNVDHKPS KVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFELFP
| PKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSHEDPEV! NWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTV
VHQDWLNGKEYKCKVSNKGLPAPIEKTI TKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGF-
YPSDIAVEWESNGOPENNYKTTPPMLD GSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVFSCSVMHEALHNHY

TOXSLSLSPGK

Up-44 heaw chain amine acud ;
QVQLQOESGPGLVKPSQTLSLT, TVSGGSISSGDYYWNWVRQHPGKGLEWIGYIYYSGGTYYNPS

LKSRVTISVDTSKNQFSL: SVTAADTAVYFCARTYYDILTGYPFYFDYWGQGTLVTVSSASTK
GPSVFPLAPCSRSTSESTS GCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLY SLS5V

SRTPEVTCVVVDVSHEBPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGK
EYKCKVSNKGLPAP. KTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEW
ESNGQPENNYKTTI MLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSP

FIGURE 4K
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Ug-45 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:85)

QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGSISSGDYYWNWVRQHPGKGLEWIGYIYYSGGTYY ]
LKSRVTISVDTSKNQFSLKLFSVTAADTAVYFCARTYYDILTGYPFYFDYWGQGTLVTVS ASTR
GPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLY LSSV
VTVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKP TLMI
SRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVL DWLNGK
EYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGF SDIAVEW
ESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHN TOKSLSLSP

"GK

Uy-46 heavy chain amino acid sequence (SEQ JD NO:86)

QVQLQQWGAGLLKPSETLSLTCAVYGGSFSGYYWSWIRQPPGKGLEW EINHSGSTNYNPSLK
SRYTISVDTSKNOFSLKLSSVTAADTAVYYCARGGYSSSWYWFDPW QGTLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTF AVLQSSGLYSLSSVVTVP
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVA SVFLFPPKPKDTLMISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNST VVSVLTVVHQDWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKN' SLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFS VMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Ux-47 heavy chain amine acid seqnence (SEQ ID NO:87) o
QVQLQQWGAGLLKPSETLSLTCAVYGGSFSGYYW_ IRQPPGKGLEWIGEINHSGSTNYNPSLK

' SRVTISVDTSKNQOFSLKLSSVTAADTAVYYCAR! GYSSSWFWFDPWGQGTLVTVSSASTKGPSY
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVS SGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTIVP
SSNFGTQOTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKC CPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTP

EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHN TKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVY‘LPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
OPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKL KSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Uz-48 heavy chain amino acid sefjuence (SEQ 1D NO:87) _ '

QVOLQOWGAGLLKPSETLSLT VYGGSFSGYYWSWIRQPPGKGLEWIGEINHSGSTNYNPSLK
SRVTISVDTSKNQFSLKLSS AADTAVYYCARGGYSSSWFWFDPWGQGTLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCSRSTSESTAALG VKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVP
SENFGTQTYTCNVDHKP TKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEV NWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTI KTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLD DGSFFLYSKLTVDKSRWQOGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK -
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Ug-49 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:8T) _
QVQLQQWGAGLLKPSETLSLTCAVYGGSFSGYYWSWIRQPPGKGLEWIGEINHSGSTNYNP3 X
SRVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAAD?AVYYCARGGYSSSWFWFDPWGQGTLVTVSSAST-LPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLS VP
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDT MISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQD- GKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDJAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQ S5LSLSPGK

Ug-50 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:87)
QVQLQQWGAGLLKPSETLSLTCAVYGGS?SGYYWSWIRQPPGKGLEWIe TNHSGSTNYNPSLK
SRVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARGGYSSSWFWFDPWGQGTLVTVSSASTKGPSV'
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFP#VLQSSGLYSLSSVVTVP
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAG= VFLFPPKPKDTLMISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTF’ SVLTVVHODWLNGRKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQViLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSC EALHNHYTQKSLSLSPGK

Un-51 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID N ()88 _
QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSYYWS- ROPAGKGLEWIGRIYTSGTTNYNPSLK
SRVTMSVDTSKNQFSLKLSSVTAABTAVYYCARDe SYGHYYYYGMDVWGQGTTVIVSSASTKG
PSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTfSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVV
TVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVER CVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMIS
RTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVEH AKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKE
YKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREFQY TLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWE
SNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSK VDKSRWQQGNVFSCSVMﬁEALHNHYTQKSLSLSPGK

Ug-52 heavy chain amino acid seqience (SEQ ID NO:89) ‘ : :
QVQLQESGPGLVKPSETLSLTC SGESVSSGEGSYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTNYNPS

LKSRVTISIVTSRNQFSLKLS AADTAVYYCARSALRYFDWLFSDVSDIWGQGTMVTVSSAS
TKGPSVFPLAPCSRSTSES GCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLS
SVVTVPSSNFGTQTYTC HKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTL
MISRTPEVTCVVVDVSH PEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLN
GKEYKCKVSNKGLPAP, EKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAV
EWESNGQPENNYKT PMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSL
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Ug-53 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:89)
QVQLQESGPGEVKPSETLSLTCTVSGGSVSSGGSYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGST

LKSRVTISIVTSRNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARSALRYFDWLFSDVSDIWGQGTMVT}
TKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVETFPAVLQSSE
SVVTVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFEPKPKDTL
MISRTPEVTCYVVDVSHEDPEVQOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLIVVHQDWLN
GKEYKCKVSNKGLPAPTEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAV
EWESNGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVF SCSVMHEALHNHY TQKSLSL
- SPGK |

Ug-54 beavy chain amino acid seguence (SEQ ID NO:90)
EVQLVQSGAELKKPGESLKISCKGSGYRFTSYWIGWVRQMPGKGLE"GIIYPDDSDTRYSPSF

QGQVTISADKSISTAYLOWSSLKASDTAMYYCARQKSYGYSYFD JGOGTLVTVSSASTKGPSY
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHT'PAVLQSSGLYSLSSVVTVP
SSNFGTQTYTCNVD&RPSN”KVDKTVEQKCCVECPPCPAPDVR~DSVFLFPPKPKDTLMTSRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSYT RVVSVLITVVHQODWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNG SLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVEKSRWQQGNVFS SVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

.U§~SS heavy chain amine acid sequence (SEQ s .
EVQLVQSGAEVKKPGESLKISCKGSGYSFTSYW.'WVRQMPGKGLEWMGIIYPDDSDARYSPSF

QGQVTISADKSINTAYLQWSSLKASDTAMYYC'PQGYGSGWGYFDYWGQGTLVTVSSASTKGPS
VFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTzSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTV
PSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVER ¢ CVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRT
PEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEV AKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYK
CKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQ TLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESN
GQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKL‘ iKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Ug-56 heavy chain am amino acid séguence (SEQ ID NO:92)
EVQLVQSGAEVKKPGESLKI KGSGYSFTSYWIGWVRQMPGKGLEWMGIIYPGDSDIRYSPSF

QGOVTISADKSISTAYLQOW LKASDTAMYYCARQGLAVAGTSYYYYYGMDVWGOGTIVIVSSA
STKGPSVFPLAPCSRSTS! STAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSL
SSVVTVPSSNFGTQTYT NVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPRKDT
" LMISRTPEVTCVVVDY HEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWL
NGKEYKCKVSNKGL IEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIA
TPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLS

FIGURE 4N




DILIS

Ug-57 beavy cham aminp acld seguence (SEQ ID NO:93)
QVQLQQSGPGLVKPSQTLSLTCAISGDSVSSYSAAWNWIRQSPSRGLEWLGRTYCRS YA

EYKCKVSNKGLPAPIEKTI SKTKGQOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEW |
ESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQOGNVF SCSVMHEALHNHY TOKSLSLSP

GK

| Up-58 heavy chain amine acid sequence {SEQ ID NO: 73)
EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSAYSMNWVRQAPGKGLE SYTISSSCGRTIYYADSV

KGRFTISRDNAKNSLFLOMNSLRDEDTAVYYCALWAPFDYWGQGT TVSSASTKGPSVFPLAP
CSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVETEFPA SSGLYSLSSVVIVPSSNEG
TOTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVE FPPKPKOTLMISRTPEVICV
VVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVV TYVHODWLNGKEYKCKVSNK
GLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTZLVKGFYPSDIAVEWESNGOPENN
YKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCS ALHNHYTQKSLSLSPGK




DB LII

CONSTANT REGION LIGHT CHAIN AMINO ACID SEQUENCE

RTVAAPSVFIFPPSDEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSST LSKA
DYEKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC (S5EQ ID NO:187) .

FIGURE 5A

CONSTANT REGION: HEAVY CHAIN AMINO ACID SE

ASTKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALT SGUATFPAVLQSSGLYSLSSVVTVESSNFG
TQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFL?PP' TLMISRIPEVTCVVVDVSHERPPEVQF
NWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKCKYSNKGLPAP TEKTISKTKGOPREPQVYTLE
PSREEMTKNQOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGOPENNYKTTPEML SDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMH
EALHNHYTQKSLSLSPGK (SEQ ID NO:188) _ .

FIG
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FIGURE 6A

NAME SEQUENCE

CDRL1-1 | RSSQSLVYSDGNTYLN
CDRL1-2 | RSSQSLVYSDGNTYLN
CDRL1-3 | RSSQSLVYSDGNTYLN
CDRL1-4 | RSSQSLVYSDGNTYLN

{ CDRL1-5 | KSSQSLLHSDGKTYLY
CDRL1-6 | KSSQSLLHSDGKTYLY
CDRL1-7 | KSSQSLLHSDGKTYLY 19¢/
CDRL1~8 | KSSQSLLHSDGKTYLY 180
CDRL1-9 | KSSQSLLHSDGKTYLY /190
CDRL1-11 { RASQGIANYLA / 191
CDRL1-12 | RASQGISNDLA A 192
CDRL1-13 | RSSQSLVHSDGNTYLS/ | 193
CDRL1-14 | RSSQSLVHSDGNTYLE 193
CDRL1-15 | RSSQSLVHSDGNTYLS 193
CDRL1-16 | RASQTVISSYLA/ 194
CDRL1-17 | RASQSVSRLA / 195
CDRL1-18 | RASQGIRNDLG 196
CDRL1-19 | KSSQSVLYESNNKNYLV | 197
CDRL1-20 | KSSQSVLASSNNKNYLV 197
CDRLi-21 | KSSQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRL1-22 | KSSQNVLYSSNNKNYLA 199
CDRL1-23 | KS$ONVLYSSNNKNYLA 199
CDRL1-24 | KESQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRL1-25 |/XKSSQSVLYSSNNKNYLA | 198
CDRL1-26 /| KSSQSVLYNSNNKNYLA 200
CDRL1-27 | KSSQSVLYNSNNKNYLA 200
CDRL1728 | KSSQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRLA-29 | KSSQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRf1-30 | KSSQSVLDSSNNKNYLA 201
CPRL1-31 | KSSQSVLDSSNNKNYLA | 201
ZDRL1-32 | KSSOSILYRSNNKNYLA 202
CDRL1-33 | KSSQSILYRSNNKNYLA 202
CDRL1-34 |RASQDISHYLA ) 203

' [CDRL1-35 | RASQDISNYLA 204
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| NAME

SEQUERCE

CDRL1-36 | RASQSVSSNLA
CDRL1-37 | RASQSVSSNLA
CDRL1-38 | RASQDISRWLA
CDRL1-39 | RASQSISTYLN
CDRL1-40 | RASQTISIYLN
CDRL1-41 | RASQSIRSYLN
CDRL1~-42 | RASQTISRYLN
CDRL1-43 | RASQRISSYLN
CDRL1-44 | RASQSISRYLN
CDRL1-45 | RASQSISSYLN
CDRL1-46 | RASQSISSYLN
CDRL1-47 | RASQSISSYLN
CDRL1-48 | RASQSISSYLN /1 213
CDRL1-49 | RASQSISSYLN  / | 213
CDRL1-50 | RASQSISSYLN / 213
CDRL1-51 | RASQSISSYLN / - 213
CDRL1i-52 | RASQSISSYLN/ 213
CDRL1-53 | RASQSISSYLA 213
CDRL1-54 | QASQDISNYLN 214
CDRL1-55 | QASQDISNYLN 214
CDRL1-56 | QASQDYSNSLN 215
[CDRL1-57 | QASQDISDYLN 216
CDRL1-58 | QASQDISNYLN 214
CDRL1-59 | QASQDISNYLN 214
CDRL1-60 |/QASQDISNSLN 215
| CDRL1-61 /| QASQDISNSLN 215
CDRL1-62 | QASQDITNYLN 217
CDRL1,63 | QASQDISNYLN 214
CDRLf-64 | QASQDISDYLN 216
CDBL1-65 | QASQDISNSLN 215
CpRL2~1 KVSNWDS ' 218
| #DRL2-2 | KVSNWDS 218
(CDRL2-3 | KVSNWDS 218
CDRL2-4 | KVSNWDS. 218.
| CDRL2-5 | EVSNRFS 219
CDRL2-6 | EVSNRFS 219

FIGURE 6B
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NAME. SEQUENCE
CDRL2-7 | EVSNRFS
CDRL2-8 | EVSNRFS
CDRL2-9 | EVSNRFS_
CDRL2-11 | VASTLQS
CDRL2-12 | AASTLQS
CDRL2-13 | KISNRFS
CDRL2-14 | KISNRFS
CDRL2-15 | KISNRFS
CDRL2-16 | GASSRAT
CDRL2-17 | GASRRAT
CDRL2-18 | AASSLOS
CDRL2-19 | WASTRES
CDRL2-20 | WASTRES
CDRL2-21 | WASTRES
CDRL2-22 | WASTRES
CDRLZ2-23 | WASTRES /
CDRL2-24 | WASTRES  /
CDRL2-25 | WASTRES /
CDRL2-26 | WASTRES /
CDRL2-27 | WASTREY
CDRL2-28 | WASTRKS
CDRL2-29 | WASTRKS

| cDRL2-30 | WABTRES
| CDRL2-31 | YASTRES
CDRL2-32 WASARES
CDRL2-33 /| WASARES
CDRL2-34 | AASSLQS
CDRL2-35 | AASSLOS
CDRLZ-36. | GASRRAT
CDBL.2-37 - | GASRRAT
CpPRL2-38 | AASSLOS
ZDRL2-39 | AASSLQS
CDRL2-40 | AASSLQS
CDRL2-41 | AASSLOS -
CDRL2-42 | AASTLQS
CDRL2-43 ' | AESSLQS

FIGURE 6C
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NAME SEQUENCE
CDRL2-44 | TASSLQS
CDRL2-45 | TASSLQS
CDRL2-46 | TASSLOS
CDRL2-47 | TASSLQS
CDRL2-48 | TVSSLQS
CDRL2-49 | TVSSLQS
CDRL2-50 | TVSSLOS
CDRL2-51 |TASSLQS
CDRL2-52 | TASSLOS
CDRL2-53 | TASSLQS
CDRL2-54 | DASNLET
CDRL2-55 | DASNLET
CDRL2-56 | DASNLET
CDRL2-57 | DASNLET
CDRL2-58 | DASNLET .
CDRL2-59 | DASNLET 7
CDRL2-60 |DASILET  /
CDRL2-61 | DASNLET /
CDRL2-62 | DASNLET /
CDRL2-63 | DASNLEY
CDRL2-64 | DASNLET
CDRL2-65 | DASNLET
CDRL3-1 | MOSTHWPIT
CDRL3-2 | JQGTHWPTT
CDRL3-3  [/MOGTHWPIT
CDRL3-4 /| MOGTHWPIT
CDRL3-5/ |MQGIQLPCS
CDRL376 | MOSIQLPLT
CDRLA-7 | MQSIQLPLT
cppf.3-8 | MOSIQLPIT
CPRL3-9 | MOSIQLPIT
£DRL3-11 | ONYNSAPFT
CDRL3-12 | OKYNSVPLT
CDRL3-13 . | MOATQFPHT
CDRL3-14 | MOATQFPHT.
CDRL3-15 | MQATQFPHT

FIGURE 6D
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NAME SEQUENCE
CDRL3-16. | QQYGSSPRT
CDRL3-17 | QQYGSSPRS
CDRL3-18 | LQHNSYPPT
CDRL3-19 | QQYYSFPWT
CDRL3-20 | QQYYSFPWT
CDRL3-21 | QQYYSTTWT
CDRL3-22 | QQYYGTPRT
CDRL3-23 | QOYYGTPRT
CDRL3-24 | QQYYSISRT
CDRL3-25 | QOYYSISRT
CDRL3-26 | QOYYSTTWT _
CDRL3-27 | QQYYSTTWT /247
CDRL3-28 | QOYYSTMFS / 250
CDRL3-29 | QQYYSTMFS / -1 250
CDRL3-30 | HQYYSTPLT  / 251
CDRL3-31 | HOYYSTPLT / 251
CDRL3-32 | QQYFITPLT / 252
CDRL3-33 | QQYFITPLT/ 252
CDRL3-34 | QQYNNYPFX 253
CDRL3-35 | QQYNTYPFT 254
CDRL3-36 | QQHNNWPPWT 255
CDRL3-37 | QOHNKWPPWT 255
CDRL3-38 | QOANSFPPT 256
CDRL3-39 | QUSHSAPFT 257
CDRL3-40 |AQQSYSTLT 258
CDRL3~41 /| QQSYSIPLT 259
CDRL3-4Z | QQIYSTSIT 260
CDRL3-43 | QQSYITPIT 261
CDRLZ-44 | QOSYFTPIT 262
CDRL3-45 | QOSYFSPIT 263
CDRL3-46 | QQSFYTPIT 264
FDRL3-47 | QQSFYTPIT 264
- /CDRL3-48 | QOSYFTPIT 262
| CDRL3-49 | QOSYFTPIT 262
'CDRL3-50 | QQSYFTPIT 262
CDRL3-51 | QQSFYAPIT 265

FIGURE 6E
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NAME SEQUENCE
CDRL3-52 | QOSFYAPIT
CDRL3-53 | QQSYFTPIT

| CDRL3-54 | QQYDYLPFT
CDRL3-55 | QQYDYLPFT
CDRL3-56 | QQCDDLPLT
CDRL3-57 | QHYDNLPLT
CDRL3-58 | QQYDNLPLT
CDRL3-59 | QQYDNLPLT
CDRL3-60 | QQCDILPLS
CDRL3-61 | QOYDNLPLA
CDRL3~-62 | QQYDSLPIT
| CDRL3-63 | QQYDNLPIT
CDRL3-64 | QHYDNLPIT
CDRL3-65

QHYDNLPIT

FIGURE
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FIGURE 7A

SEQ I
NAME NAME SEQUENCE NO

CDRH1-1 CDRH1-10.1 |GYTFTSYGIS 2715
CDRH1-2 | cCDRH1-10 GYTFTSYGIS 2175
CDRH1-3 CDRH1-42 GYTFTGHYMH / 276
CDRH1-4 CDRH1-40 GYTFTGYYMH © 277
CDRH1-5 CDRH1-30 GYTLTELSMH 278
CDRH1-6 CDRH1-31 GYTLTELSMH 278
CDRH1-7 CDRH1-29 GFSLSNARMGVS 279
CDRH1-8 CDRH1-20 GFSLSNARMGVS 279
CDRH1-~9 CDRH1-65 GFSLSTGEVOVG 280
CDRH1-10 CDRH1-56 GFSLSTGGVGVG 280
CDRH1~-11 CDRH1-62 GFSLNTGGVGVG - / 281
CDRH1-12 CDRH1-2 GFSLSTGGVGVG  / 280
CDRH1-13 CDRH1-59 GFSLSTGGVGVG / 280
CDRH1-14 CDRH1-57 GFSLSTGGVGVGE 280
CDRH1-15 CDRH1-64 GFSLSTGGVGYG 280
CDRH1-16 CDRH1-41 GFPFSRYSM{ 282
CDRH1~17 CDRH1-45 GFTFSSYAMN 283
CDRH1-18 CDRH1-47 GFTFSSYAMS 284
CDRH1-19 CDRH1-51 GFTFSEYAMS 284
CDRH1-20 CDRH1-52 GFTESSYAMS 284
CDRH1-21 CDRH1-13 | GFPFSSYGMH 285
CDRH1-22 CDRH1-14 GFTFSSYGMH 285
CDRH1-23 CDRH1-1 FTFSSYGMH 285
CDRH1-24 CDRH1-22 /| GFTFSSYDMH 286
CDRH1-25 CDRH1-23 / | GFTFSSYDMH 286
CDRH1-26 CDRH1-12/ | GFTFSSYGMH 285
CDRH1-27 CDRH1-% GFTFSSYGMH 285
CDRH1-28 CDRH1#15 GFTFSSYGMH 285
CDRH1-29 CDRHA -7 GFTF SSYGMH 285

| CDRH1-30 CDRA1~61 GFTFRSHGMH 287
CDRH1-31 CPRH1-39 GF'TFSAYSMN 288
CDRH1~32 ZDRH1-34 GFTFSSYSMN 289
CDRH1-33 "CDRH1-6 GFTFSSYSMN 289
CDRH1-34 / | CDRH1-35 GFTFSSYSMN 289

- | CDRH1-35/ |CDRH1-21 GGSVSSGGYYWS 290
CDRH1-3¢ CDRH1-8 GGSISRGGYYWS 291
CDRH1-27 CDRH1-9 GGSISRGGYYWS 291
CDRH1~38 CDRH1~18 GESISSGGYYWS 292
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SEQ ID /
NO: '

NAME NAME SEQUENCE
CDRH1-39 CDRH1-24 GGSISSGGYYWS 29
CDRH1-40 CDRH1-25 GGSISSGGYYWS 292
CDRH1-41 CDRH1-26 GGSISSGGYYWS 292
CDRH1-42 CDRH1-27 | GGSISSGGYYWS / 282
CDRH1-43 CDRH1-38 GGSISSGGYYWS 292
CDRH1-44 CDRH1-54 GGSISSGDYYWN 293
CDRH1-45 CDRH1-55 GGSISSGDYYWN 293
CDRH1-46 CDRH1-43 GGSFSGYYWS 294
CDRH1-47 CDRH1-44 GGSFSGYYWS 294
CDRH1-48 CDRH1-4%9 GGSFSGYYWS 294
CDRH1-49 CDRH1-50 GGSFSGYYWS -/ 294
CDRH1-50 CDRH1~53 GGSFSGYYWS -/ 294
CDRH1-51 CDRH1-33 GGSISSYYWS / 295
CDRH1-52 CDRH1-3 GGSVSSGGSYWS / 296
CDRH1-53 CDRH1-4 GGSVSSGGSYWS/ 296
CDRH1-54 CDRH1-16 GYRFTSYWIG / 297
CDRH1-55 CDRH1-17 GYSFTSYWIZ 298
CDRH1-56 CDRH1-11 GYSFTSYWLG 298
CDRH1-57 CDRH1-37 GDSVSSYSAAWN 299
CDRH1-58 CDRH1-39. GFTESKYSMN 288
CDRH2-1. CDRH2-10.1 | WISASNGNTNYAQKLQD 300
CDRH2-2 CDRH2-10 WISASNGNTNYAQKLOD 300
CDRHE2-3 CDRH2-42 WZNPNSGGTNCAQKFOG 301
CDRH2-4 CDRH2-40 JWINPNSGGTNHTQKFOG 302.
CDRH2~5. CDRH2-30 SFDPEDGETIYAQKFQG 303
CDRH2-6 CDRH2-31 / | SFDPEDGETIYAQKFQG 303
CDRH2~7 CDRH2-29/ | HIFSNDEKSYSTSLKS 304
CDRH2-8 CDRH2-20 LIFSNDEKSYSTSLKS = 305
CDRH2-3 CDRH2765 LIYWNDDKRYSPSLKS 306
CDRH2-10. CDRHZ-56 L IYWNDDKRYSPSLKS 306
CDRH2~11 CDBA2-62 LIYWNDDKRYSPSLKS 306
CDRH2-12 CpRH2-2 LIYWNDDKRYSPSLKS 306
CDRH2-13 ¢DRH2-59 LIYWNVEKRYSPSLRS 307
CDRH2-14 "CDRH2~57 LIYWNDDKRYSPSLKS 306
CDRH2-15 /| CDRH2~64 LIYWNDDKRYSPSLKS 306
| cDrRH2-16"/ | CDRH2-41 AISSSSSYIYYADSVKG 308
CDRH2-17 CDRHE2-45 ATISGSGGSTYYADSVKG 309
CDRHZ2-18 CDRH2-47 AISGSGGSTYYADSVKG 309
CDRE2/19 CDRH2-51 AISGSGGSTYYADSVKG 309
CDRH2-20 'CDRH2~-52 AISGSGGSTYYADSVKG 309

FIGURE 7B
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NAME NAME SEQUENCE :
CDRH2-21 CDRH2-13 FISDDGSTKYYADSVKG 310
CDRH2-22 CDRH2-14 FISDDGSTKYYADSVKG 310
CDRH2-23 CDRH2-1 VIWYDGSNKYYADSVKG /311
CDRH2-24 CDRH2-22 VIWYDGSIKYYADSVKG / 312
CDRH2~25 CDRH2-23 VIWYDGSIKYYADSVKG Y 312
CDRH2-26 CDRH2-12 VIWYDGSNKYYADSVKG / 311
CDRH2-27 CDRH2-5 VIWSDGSNKYYADSVKG / 313
CDRH2-28 CDRH2-15 VIWDDGSNQYYTDSVKG  / 314
CDRH2~29 CDRH2-7 VIWYDGSNKRYVDSVKG / 318
CDRH2-30 CDRH2-61 VIWYDGSNKNYADSVRG / 316
CDRH2-31 CDRH2-39 YISSSGRTIYYADSVKEY 317
CDRH2~32 CDRH2~34 HISSSSRTIYYADSVKG 318
CDRH2-33 CDRH2-6 HISRSSRTIYYADSKKG 319
CDRH2-34 CDRH2-35 HISRSSRTIYYADSVKG 319
CDRH2-35 CDRH2-21 YIHSSGSTYYNPSLKS 320
CDRH2-36 CDRHE2-8 YIYHSGSTYYNPSLKS 321
CDRH2-37 | CDRH2-9 YIYHSGSTYYNPSLKS 321
CDRH2-38 CDRH2-18 YIYYSGSPYYNPSLKS 322
CDRH2-39 CDRH2-24 YIHYSGETYYNPSLKS 323
CDRH2~40 CDRH2-25 - YIHYSGSTYYNPSLKS 323
CDRH2-41 CDRH2-26 YTHSSGSTYYNPSLKS 320
CDRH2-42 CDRH2-27 YIHSSGSTYYNPSLKS 320
CDRH2-43 CDRH2-38 YIHYSGSTYYNPSLKS 323
CDRH2~44 CDRH2-54 A TYYSGGTYYNPSLKS: 324
CDRH2-45 CDRH2-55 YIYYSGGTYYNPSLKS 324
CDRH2-46 CDRH2-43 / | EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRH2-47 CDRH2-44/ EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRH2-48 CDRH2-49 EINHSGSTNYNPSLKS - 325
CDRH2-49 CDRH2/50 EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRH2-50 CDRy2-53 EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRH2-51 CDRH2-33 - | RIYTSGTTNYNPSLKS 326
CDRH2-52 _ | CPRH2-3 YIYYSGSTNYNPSLKS 327
CDRH2-53  |CDRH2-4 YIYYSGSTNYNPSLKS 327
CDRH2-54 /| CDRH2-16 IIYPDDSDTRYSPSFQG 328
CDRH2-55 / | CDRH2-17 IIYPDDSDARYSPSFQG 329

{ CDRH2-56/ | CDRH2-11 IIYPGDSDIRYSPSFQG 330
CDRH2-57 CDRH2-37 | RTYCRSKWYNDYAVSVKS 331
CDRE2-58 CDRH2-39. YISSSGRTIYYADSVKG 317
CDRH3~1 CDRH3-10. EDNWNYGFFDY 332
CDRE3-2 CDRH3-10 EDNWNYGFFDY 332

FIGURE 7C
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NAME NAME. SEQUENCE Nﬂy}V
CDRH3-3 CDRH3-42 SIAVALDY 333
CDRH3-4 CDRH3-40 | STAVALDY 733
CDRH3~5 CDRH3~-30 EGDGGYYYYGMDV /334
CDRH3-6 CDRH3-31 EGDEGYYYYGMDV / 334
CDRE3-7 | CDRE3-29 MYSSGWYGVFDY 335
CDRE3-8 CDRH3-20 VYSSGWSFYGMDV 336
CDRE3-9 CDRH3-65 'RRELPFDY 337
CDRH3-10 CDRH3-56 RNWTPFDY - 338
CDRH3-11 CDRH3-62 RLELPFDY 339
CDRE3-12 CDRH3-2 RREVPFDY_ 340
CDRH3-13 CDRH3-59 RHTNPFEY -/ 341
CDRH3-14 CDRH3~57 RGELPFDY / 342
CDRH3-15 CDRH3-64 RGELPFDY / 342
CDRH3-16 CDRH3-41 DRVGATPDAFDI / 343
CDRH3-17 CDRH3-45 EGIAVAGTAEYYYYYAMDV 344
CDRH3-18 CDRH3-47 EGIAARDSYYY YAMDV 345
CDRH3-19 CDRH3-51 EGIAGRDSYYYYGMDV 346
CDRH3-20 CDRH3-52 EGIAGRDEYYYYGMDV 346
CDRH3-21 CDRH3-13 SYYDSSGYYYGFDY 347
CDRH3-22 CDRH3-14 SYYDISGYYYGFDY 347
CDRH3-23 CDRH3-1 NVIPY 348
CDRH3-24 CDRH3-22 GGATGAEYFQH 349
CDRH3-25 CDRH3-23 GGATGAEYFQH 349
CDRH3-26 CDRH3-12 /LWFGETFDY 350
CDRH3~27 CPRH2-5 /| NLPFDY 351
CDRH3-28 ' CDRH3-15 / | SHYGGDYDYYGMDV 352
CDRH3-29 CDRH3-7 / DGWDQQAPFDY 353
CDRH3-30 CDRH3-£1 "WGISAPFDC 354
CDRH3-31 CDRH3/39 WAPFDY . 355
CDRH3-32 CDRY3-34 DGYNWNGGGNYYGMDV 356
CDRH3-33 CDRH3-6 DGYNWNNGGYYYGMDV 357
CDRH3-34 CDRH3-35 DGYNWNNGGYYYGMDV 357
CDRH3-35 DRH3-21 - GPYYGMDV 358
CDRH3-36 /| CDRH3-8 ALRGIVLMVYVLGALDI 359
CDRH3-37 ./ | CDRH3-9 ALRGIVLMVYVLGALDI . 359

{CDRH3-38/ | CDRH3-18 | DETVVRGLIRYCYGMDV. 360 -
CDRH3-38 CDRH3-24 DRGGGDYGRMDV 361
CDRH3-40 CDRH3-25 DRGGGDYGRMDV 361
CDRHZ-41 CDRH3-26 SNNYGCFAL 362
CDRH3~42 CDRH3-27 SNNYGCFAL 362

FIGURE 7D
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SEQUENCE

NAME NAME :
CDRH3-43 CDRH3-38 GYNYGLYYYDSSGYPSYYYGMDV - 368
CDRH3-44 CDRH3-54 TYYDILTGYPFYFDY 364
CDRH3~-45 CDRH3-55 TYYDILTGYPFYFDY /364
CDRH3-46 CDRH3-43 GGYSSSWYWFDP ]/ 365
CDRH3-47 | CDRH3-44 GGYSSSWFWFDP V366
CDRH3-48 CDRH3-49 GGYSSSWFWFDP / 366

| CDRH3-489 CDRH3-50 GGYSSSWFWFDP /- 366
CDRE3-50 CDRH3-53 GGYSSSWFWFDP / 366
CDRE3-51 CDRH3-33 DGYSYGHYYYYGMDV / 367
CDRH3-52 CDRH3-3 SALRYFDWLFSDVSDI / 368’
CDRH3-53 CDRH3~-4  SALRYFDWLFSDVSDI / 368
CDRH3-54 CDRH3-16 OKSYGYSYFDY  ~ / 369
CDRH3-55 CDRH3-17 OGYGSGWGYFDY  / 370
CDRH3-56 CDRH3~11 QGLAVAGTSYYYYXGMDV 371
CDRH3-57 CDRH3-37 DRAVAGYYYGMDV 372
CDRH3-58 CDRH3-39.1 | WAPFDY / 355




LIGHT CHAIN FRS

70/233

FIGURE 8A

NAME , SEQUENCE SE;I% :ID
"FRL1-1 | DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISC 388 /
FRL1-2 | DVVMTQSPLSLPVILGQPASISC 388/ |
FRL1-3 | DVVMTQSPLSLPVILGQPASISC 388
FRL1-4 | DVVMTQSPLSLPVILGQPASISC 389
FRL1-5 | DIVMTQTPLSLSVIPGOPASISC /390
FRL1-6 | DIVMTQTPLSLSVTPGQPASISC 390
" FRL1~7 | DIVMTQTPLSLSVTPGQPASISC 390
FRL1-8 | DIVMTQTPLSLSVIPGQPASISC / 391
FRL1-9 | DIVMTQTPLSLSVIPGQPASISC / 391
FRL1-11 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC  / 392
FRL1-12 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVIIIC / 392
FRL1-13 | NIVMTQTPLSSPVILGQPASISC  / 393
FRL1-14 | NIVMTQTPLSSPVTLGQPASISC/ 393
FRL1-15 | EIVMTQTPLSSPVTLGQPASISE 393
FRL1-16 | EIVLTQSPGTLSLSPGERATLSC 394
FRL1-17 | EIVLTQSPGTLSLSPGERAILSC 395
FRL1-18 | DIQMTQSPSSLSASVGDBRUTITC 396
FRL1-19 | DIVMTQSPDSLAVSLGFRATING 397
FRL1-20 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 397
FRL1-21 | DIVMTQSPDSLAVZLGERATINC 398
FRL1-22 | DIVMTQSPDSLAXSLGERATINC 398
FRL1-23 | DIVMTQSPDSIAVSLGERATINC 398
FRL1-24 | DIVMTQSPDALTVSLGERATINC 398
FRL1-25 | DIVMTQSPDSLTVSLGERATINC 398
FRL1-26 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-27 | DIVMPOSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-28 | DIVATQSPDSLAVSLGERATINC 399
FRL1-29 | DFVMTOSPDSLAVSLGERATINC 399
FRL1-30 | PIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-31 / DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-37 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-Z3 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1~34 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 400
FRY1-35 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVAITC 401




T1/233

SEQUENCE

SEQ ID

NAME NO:
FRL1-36 | EIVMTQSPATLSVSPGERATLSC 402 |
FRL1-37 | EIVMTQSPATLSVSPGERATLSC 402 /
FRL1-38 | DIQMTQSPSSVSASVGDRVTITC 403/
FRL1-39 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC 404
FRL1-40 | DIQMTQSPSSLSASLGDRVTITC #03
FRL1-41 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC /405
FRL1-42 | DIQMTQSPSSRSASVGDRVTITC /403
FRL1-43 | DIOQMTQSPSSLSASVGDRVTITC 406
FRL1-44 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC / 403
FRL1-45 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC / 403
FRL1-46 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVIITC /' 403
FRLi-47 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC / 403
FRL1-48 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC '/ 403
FRL1-49 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC/ 403
FRL1-50 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTIZEC 403
FRL1-51 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVIZTC 403
FRL1-52 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVAITC 403
FRL1i-53 | DIQMTQSPSSLSASVGDRATITC 403
FRL1-54 | DIQMTQSPSSLSASVGHRVTITC 403
FRL1i-55 | DIQMTQSPSSLSASYGDRVTITC 403
FRL1-56 | DIQMTQSPSSLSAZVGDRVTITC 407
FRL1-57 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-58 | DIQMTQSPSSKSASVGDRVAITC 403
FRL1-59 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVAITC 403
FRL1~-60 | DIQMTOSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-61 | DIQMTQEPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-62 | DIOQMPOSPSSLSASVGDGVTITC 403
FRL1-63 | DIOMTOSPSSLSASVGDRVTITC - 408
FRL1-64 | DIQMTOSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-65 | PIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL2-1 {WFQORPGQSPRRLIY 408
FRL2-2/ | WFQQRPGQSPRRLIY 408

"~ FRL2+3 | WLOQRPGQSPRRLIY - 409
"FRLZ-4 | WLOQQRPGQSPRRLIY - 409
FRL,2-5 | WYLOKPGQPPQLLIY 410
pRL2~6 | WYLOKPGQPPQLLIY 410
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NAME SEQUENCE. ol
FRL2-7 | WYLOKPGQPPQOLLIY 410
FRL2-8 | WFLOKPGQPPQPLIY 411 /
FRL2-9 | WFLOKPGQPPQPLIY 41y
FRL2-11 | WYQQKPGKVPKLLIY 412
FRL2-12 | WYQQKPGKVPKLLIY Al2
FRL2~13 | WLQORPGQPPRLLIY / 413
FRL2-14 | WLQQRPGOPPRLLIY /413
FRL2-15 | WLOORPGQPPRLLIY 413
FRL2-16 | WYQQKPGQAPRLLIS 414
FRL2-17 | WYQQKPGQAPRLLIY 415
FRL2~-18 | WYOQKPGKAPKRLIY 416
FRL2-19 | WYQOKPGQPPKLFIY 417
FRL2-20 | WYQOKPGQOPPKLFIY 417
FRL2-21 | WYQOKPGQPPKLLIY 418
FRL2-22 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-23 | WYQQKPGOPPKLLIY 418
FRL2-24 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-25 | WYQQKPGQPPKLLIY / 418
FRL2-26 | WYOQKPGQPPKLLIY / 418
FRL2-27 | WYQOKPGQPPKLLIY 418
FRLZ-28 | WYQQKPGQPPKVLAY 419
FRL2-29 | WYOOKPGQPPKYLIY 419
FRL2-30 | WYQOKPGQPEKLLIY 418
FRLZ2-31 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-32 | WYQQKPGYPPKLLIY 418
FRL2-33 | WYQQKPGOPPKLLIY 418
FRL2-34 | WFQQKPGKAPKSLIY 420
FRL2~-35 | WLOQKPGKAPKSLIY 421
FRL2-36 | WYQODPGOAPRLLIY 422
FRL2-37 | WYQQDPGQAPRLLIY 422
FRL2-38 /| WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2~3§ | WYQQKPGKAPKFLIY 424
" FRL2-40 | WYQOKPGKAPKLLIY 423
FRLZ-41 | WYQQRPGNAPKLLIY 425
FREL.2-42 | WYQOKPGKAPKLLIY 423
PRL2-43 | WYQOKPGKAPKVLIY 426
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NAME | SEQUENCE NO -
FRL2-44 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-45 | WYQQKPGKAPKLLIY 423 /
FRL2-46 | WYQOKPGKAPKLLIY 423/
FRL2-47 | WYQOKPGKAPKLLIY 423
FRL2-48 | WYQQKPGKAPKLLIY £23
FRL2-49 | WYQQKPGKAPKLLIY /423
FRL2-50 | WYQQKPGKAPKLLIY /423
'FRL2-51 | WYQQKPGKAPKLLIY /] 423
FRL2-52 | WYQOKPGKAPKLLIY. / 423
FRL2-53 | WYQOKPGKAPKLLIY / 423
FRL2-54 | WYQQKPGKAPKLLIY -/ 423
FRL2-55 | WYQQKPGKAPKLLIY / 423
FRL2-56 | WYQOKPGKAPELLIY /- 427
FRL2-57 | WYQQKPGKAPKLLIY e 423
FRL2-58 | WYQOKPGKAPKLLIY / 423
FRL2-59 | WYQOKPGKAPKLLIY /- 423
FRL2-60 | WYQOKPGKAPKLLIY / 423
FRL2-61 | WOOKPGKAPKLLIY / 423
FRLZ-62 | WYQOKPGKAPKLLIY / 423
FRL2-63 | WYOOKLGKAPKLLIE/ 428
FRL2-64 | WYQQKPGKAPKLL Y 423
FRL2-65 | WYQOKPGKAPKLYIY 423

FRL3-1 | GVPDRFNGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 429
FRL3-2 | GVPDRFSGSBESGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-3 | GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
"FRL3-4 | GVPDRFEGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC | 430
FRL3-5 | GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-6 | GVPPRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-7 | GYPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-8 | GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC | 430
FRL3-9 JGVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-1%/ | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDVATYYC | 431
"FRL3-¥2 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDVATYYC | 431
FRL3£13 | GVPDRFSGSGAGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC | 432
FRI/A-14 | GVPDRFSGSGAGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 432
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SEQ ID

NAME SEQUENCE NO:
FRL3-15 | GVPDRFSGTGAGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 433
FRL3-16 | GIPDRFSGSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYC 434 /
FRL3-17 | GIPDRFSGSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYC 434/
FRL3-18 | GVPSRFSGSGSGTEFTLTISSLOPEDFATYYC 435
FRL3-19 | GVPDRFTGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYYC £36
FRL3-20 | GVPDRFTGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYYC| /436
FRL3-21 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYYC 437
"FRL3-22 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYF 438
FRL3-23 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYFC 438
FRL3-24 | GVPDRFGGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVAYC 439
FRL3~25 | GVPDRFGGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAYYC 439
FRL3-26 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOADDYAVYYC 440
FRL3-27 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOADDVAVYYC 440
FRL3-28 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISGLOKEDVALYYC 441
FRL3-29 | GVUPDRFSGSGSGTDFTLTISGLOAEDVALYYC 441
FRL3-30 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVEYC 442
FRL3-31 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTIESLOAEDVAVFYC 442
FRL3-32 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTASSLOAEDVAVYFC 438
FRL3-33 | GVPDRFSGSGSGTDFTKTISSLOAEDVAVYFC 438
FRL3-34 | GVPSKFSGSGSGTDFILTISSLOPEDFATYYC 443
FRL3-35 | GUPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444
FRL3-36 | GIPARFSGSGSGZEFTLTISSLOSEDFAVYYC| 445
FRL3-37 | GIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYC 445
"FRL3-38 | GVPSRFSGSESGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444
FRL3-39 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFAAYYC | = 446
FRL3-40 | GUPSRFEGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC | © 444
FRL3-41 | GVPSBYSGSGSGTDFTLTIRSLOPEDFATYYC 447
FRL3-42 | GUPZRFSGSGSGTDFTLTLSSLOPEDFATYYC 448
FRL3-43 | GVPSRFSGSGSGTDETLTISSLOPEDFATYYC 444
FRL3-44 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPENFATYYC 449
FRL3-45 [/GVPSRFSGSGSGTDFTLTFSSLQPEDFATYYC 450
FRL3-46/| GVPSRFSGSGSGTDFTLTLSSLOPEDFASYYC 451
FRL3-47 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTLSSLOPEDFASYYC 451
FRL3/48 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC | 444
FRLA-49 GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444
FRL3-50 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444
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NO:
FRL3-51 | GUPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFASYYC | 452
“FRL3-52 | GVPSRFSGSGSGIDFILTISSLOPEDFASYYC | 452 /
FRL3-53 | GVPSRFSGSGSGTDFTLT ISSLQPEDFATYYC 444,/
“FRL3-54 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYC | 458
FRL3-55 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC | 453
FRL3-56 | GUPSRFSGSGSGIDFTFTISSLOPEDIATYYC | /453
FRL3-57 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC |/ 453
FRL3-58 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYY 453
FRL3-59 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC | 453
FRL3-60 | GVPSRFSGSGSETDFTFTISSLOPEDIATHYC | 454
FRL3-61 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC | 453
FRL3-62 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC | 453
FRL3-63 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC | 453
FRL3-64 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC | 453
FRL3-65 | GYPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC | 453

FRL4-1 | FGQGTRLEIK / 455
FRL4-2 | FGQGTRLEIK /- 455
FRL4-3 | FGQGTRLEIK -/ 455
FRL4~4 | FGQGTRLEIK / 455
FRL4-5 | FGOGTKLEIK / 457
FRLA-6 | FGGGETKVEIK _ / 458
FRL4-7 | FGGGTKVEIK / 458
FRL4-8 | FGHGTRLEIK /' 459
TFRL4-9 | FGHGTRLEIK 459
FRL4~11 | FGPGTKVDIK 460
FRLA-12 | FGGGTKYEIK 458
FRL4-13 | FGPGTKVDIK 460
FRL4-14 | FGPETKVDIK 460
FRL4-15 | FGEGTKVEIK 458
FRL4-16 | PGOGTKVEIK 461
FRL4-17 JFGQGTKLEIK 457
FRL4-18 | FGQGTKVEIK 461
| FRL4-7Y9 | FGOGTKVEIK 461
| FRL4£20 | FGQGTKVEIK 461
FRI/4-21 | FGQGTKVEIK 461
FEL4-22 | FGOGTKVEIK 461
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NAME SEQUENCE SEQ ID
‘ \ NO:
FRL4-23 | FGQGTKVEIK 461

FRL4-24 | FGQGTKVEIK 461 /

FRL4-25 | FGOGTKVEIK 461/
FRL4-26 | FGPGTKVEIK | 462
FRL4-27 | FGPGTKVEIK A62
FRL4-28 | FGQGTKLEIK / 457
FRL4-29 | FGQGTKLEIK /457
- FRL4-30 | FGGGTKVAIK 463
FRL4-31 | FGGGTKVAIK 463
FRL4-32 | FGGGTKVEIK 458
'FRL4-33 | FGGGTKVEIK 458
FRL4-34 | FGPGTKVDIK 460
FRL4-35 | FGPGTKMDIK 464
FRL4-36 | FGQGTKVEIK 461
FRL4-37 | FGRGTKVEIK 461
FRL4-38 | FGOQGTKVEFK 465
FRL4-39 | FGPGTKVDIK / 460
FRL4-40 | FGGGTKVEIK / 458
FRL4-41 | FGGGTKVEIK / 458
FRL4-42 | FGQGTRLEIK  / 455
FRL4-43 | FGQGTRLEII  / 456
FRL4-44 | FGQGTRLEIK / 455
FRL4-45 | FGDGTRLEIK /- 455
FRL4-46 | FGOGTRLEIX 455
FRL4-47 | FGQGTRLEAK 455
FRL4-48 | FGOGTRLEIK 455
FRL4-49 | FGOGTKLEIK 455
FRL4-50 | FGQGTRLEIK 455
FRLA-51 | FGEGTRLEIK 455
FRL4-52 | EAQGTRLEIK 455
FRL4-53 |/FGQGTRLEIK 455
FRL4-54/| FEPGTKVDIK 460
FRL4-55 | FGPGTKVDIK 460
FRL47/56 | FGGGTKVEIK 458
FRLA-57 | FGGGTKVEIK 458
FBL4-58 | FGGGTKVEIK 458
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_ NO:
FRL4-59 | FGGGTKVEIK 458
FRL4-60 | FGGGTKVEIK 458 /
FRL4-61 | FGGGTKVEIR 466/
FRL4-62 | FGOGTRLEIK 455
FRL4-63 | FGOGTRLEIK 455
FRL4-64 | FGOGTRLEIK /455
FRL4-65 | FGQGTRLEIK /455
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NAME NAME SEQUENCE % _m
FRH1-1 FRH1-10.1 | QVOLVQSGAEVKKPGASVKVSCKAS / 467
FRH1-2 FRH1-10 | OQVQLVQSGAEVKKPGASVKVSCKAS 467
FRH1-3 FRH1-42 | QVHLVQSGAEVKKPGASVKVSCKVS / 468
FRH1-4 FRH1-40 OVOLVQSGAEVKKPGASVKVSCKAS / 467
FRH1-5 FRH1-30 OVOLVQSGAEVRKPGASVKVSCKVS  / 469
FRH1-6 FRH1-31 - | QVOLVQSGAEVRKPGASVKVSCKVS / 469
FRH1-7 FRH1-29 OVTLKESGPVLVKPTETLTLTCTVS / 470
FRH1-8 FRH1-20 QVTLKESGPVLVKPTETLTLTCTVE 470
FRH1-9 FRH1-65 OITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTES 471
FRH1-10 | FRH1-56 QITLKESGPTLVKPTQTLTLT(IFS 471
FRH1-11 FRH1-62 QITLKESGPTLVKPTQTLTLYCTFS 471
FRH1-12 FRH1-2 QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFS 471
FRH1-13 FRH1-59 OITLKESGPTLVKPTQTLILTCTFS 471
FRH1-14 'FRH1-57 QITLKESGPTLVKPTQYLTLTCTFS 471
FRH1-15 FRH1-64 QITLKESGPTLVKPTOTLTLTCTFS 471
FRH1-16 FRH1-41 EVOLVESGGGLVKBGGSLRLSCAAS 472
FRH1-17 FRH1-45 EVQOLLESGGGLVQYPGGSLRLSCAAS 473
FRH1-18 FRH1-47 EVOLLESGGGLYQPGGSLRLSCAAS 473
FRH1-19 FRH1-51 EVOLLESGGGLVQPGGSLRLSCTAS 474
FRH1-20 FRH1-52 EVQLLESGGGLVQPGGSLRLSCTAS 474
FRHi-21 FRH1-13 QVQLVESBGGVVOPGRSLRLSCAAS 475
FRH1-22 FRH1-14 QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FRH1-23 FRH1-1 | QVOLYESGGGVVOPGRSLRLSCAAS 475
FRH1-24 FRE1-22 | OVOLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FRH1-25 FRH1-23 QYOLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FRH1-26 FRH1-12 ZVOLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FRH1-27 FRH1-5 A OVOLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FRH1-28 FRH1-15 / | QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FRE1-29 FRH1-7 / | QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS - 475
FRH1-30 FRE1-&1 OVOLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FRH1-31 FRH1739 EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAAS 476
FRH1-32 FRHY-34 EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAAS 476
FRH1-33 FRH1-6 1 EVOLVESGGGLVQPGGSLRLSCAAS 476
FRH1-34 PRH1-35 EVOLVESGGGLVQPGGSLRLSCAAS 476
FRH1-35  /FRH1-21 | QVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS . L 47
FRH1-36 /| FRH1~8 OVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVS 477
FRH1-37 / | FRH1-9 OVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCIVS 477
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FRH1-38 FRH1-18 QVQLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS /477
FRH1-39 FRH1-24 QVOLQESGPGLVKPSQTLSLNCTVS / 478
FRH1-40 FRH1-25 QVOQLOESGPGLVKPSQTLSLNCTVS 478
FRH1-41 FRH1-26 QVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS /| 477
FRH1-42 FRH1-27 OVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS / 477
FRH1-43 FRH1-38 OVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS  / 477
FRH1-44 FRH1-54 OVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS / 477
FRH1-45 FRH1-55 | QVOLQESGPGLVKPSQTLSLTICTVS / 477
FRH1-46 FRE1-43 OVOLQOWGAGLLKPSETLSLTCAVY 479
FRH1-47 | FRH1-44 OVQLOQWGAGLLKPSETLSLTCAXY 479
FRH1-48 FRH1-49 QVOLOQWGAGLLKPSETLSLTGAVY 479
FRH1-49 FRH1-50 OVQLOQWGAGLLKPSETLSLICAVY 479
FRH1-50 FRH1-53 OVOLOQOWGAGLLKPSETLSLTCAVY 479
FRH1-51 FRH1-33 QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVS 480
FRH1-52 FRH1-3 QVOLOESGPGLVKPSEYLSLTCTVS 480
FRH1-53 FRH1-4 QVOLOESGPGLVKPSETLSLTCTVS 480
FRH1-54 | FRH1-16 EVOLVQSGAELKKBGESLKISCKGS 481
FRH1-55 FRH1-17 EVOLVQSGAEVKKPGESLKISCKGS 482
FRH1-56 FRH1-11 EVQLVQSGAEVKKPGESLKISCKGS 482
FRH1-57 FRH1-37 OVOLOQSGPGLVKPSQTLSLTCAIS 483
FRH1-58 FRH1-39.1 EVQLVESGQGLVQPGGSLRLSCAAS 476
FRH2-1 FRH2-10.1 | WRQAPGQGLEWMG 484
FRH2-2 FRH2-10 WVRQABGQGLEWMG 484
FRHZ2-3 FRH2-42 WVRQXPGQGLEWMG 484
FRH2-4 FRHE2-40 | WREAPGQGLEWMG 484
FRH2-5 FRH2-30 WYROAPGKGLEWMG 485
FRH2-6 FRH2-31 | WVROAPGKGLEWMG 485
FRH2-7  -|"FRH2-29 WIRQDPPGKALEWLA 486
FRH2-8 FRH2-20 / | WIRQPPGKALEWLV 487
FRH2 -9 FRH2-65/- | WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-10 FRH2-56 WIRQOPPGKALEWLA 486
FRH2-11 FRH2/62 | WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-12 FRHZ~2 WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-13 FRi2-59 | WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-14 FRH2-57 WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-15 FRE2-64 | WIRQPPGKALEWLA . 4B6
FRH2-16 ,/ FRE2-41 WVRQAPGKGLEWVS 488
FRH2-17/ | FRH2-45 | WWRQAPGKGLEWVS 488.
FRH2-1§ FRH2-47 WVRQAPGKGLEWVS 488
FRH2-49 FRE2-51 WVROAPGKGLEWVS 488
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NAME NAME _
FRH2~20 FRH2-52 | WWROAPGKGLEWVS <] /488
FRH2-21 FRH2-13 WVRQAPGKGLEWVA / 489
FRH2-22 FRH2~14 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-23 FRH2-1 WVRQAPGKGLEWVA ' /| 48%
FRH2-24 FRH2-22 WVRQAPGKGLEWVA - / 489
FRH2-25 FRH2-23 WVROAPGKGLEWVA / 489
FRH2-26 FRH2-12 WVRQAPGKGLEWVA / 489
FRH2-27 FRH2-5 WVRQAPGKGLEWVA - / 489
FRH2-28 FRH2-15 WVROAPGKGLEWVA / 489
FRH2-29 FRH2-7 WVRQAPGKGLEWVA / 489
FRH2-30 FRH2-61 WVROAPGKGLEWVA -/ 489
FRH2-31 FRH2-39 WVROAPGKGLEWVS / 488

| FRH2-32 FRH2-34 WVRQAPGKGLEWVS / 488
FRH2-33 FRH2-6 WVRQAPGKGLEWVS  / 488
FRH2-34 FRH2-35 WVROAPGKGLEWVS / 488
FRH2-35 FRE2-21 WIRQHPGKGLEWIG / | 450
FRH2~36 FRE2~8 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRH2-37 FRE2-9 WIRQHPGKGLEWXG 490
FRH2-38 FRH2-18 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRH2-39 FRH2-24 WIRQHPGKGKEWIG 430
FRH2~-40 FRH2-25 WIRQHPGKELEWIG 490
FRH2-41 FRHE2-26 WIRQHPGKGLEWIG 450
FRH2-42 FRH2-27 WIRQOHPGKGLEWIG 490
FRH2-43 FRH2-38 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRH2-44 FRH2-54 WVBOHPGKGLEWIG 491
FRH2-45 FRH2-55 WYROHPGKGLEWIG 491
FRH2-46 FRH2-43 | WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-47 FRH2-44 /| WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-48 | FRH2~49 / | WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-49 FRE2~50/ | WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-50 FRH2-53 WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-51 | FRH2/33 WIRQPAGKGLEWIG 493
FRH2-52 FREZ-3 WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-53 FpH2-4 WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-54 [ FRH2-16 . | WWROMPGKGLEWMG 494
FRY2-55 - VFRH2-17 WVRQMPGKGLEWMG 494
FRH2-56 /|FRH2-11 | WVRQMPGKGLEWMG 494
FRE2-57 / | FRH2~37 WIRQSPSRGLEWLG 495
FRH2-5§ FRHZ-39.1 | WWRQAPGKGLEWVS _ o 488
FRE3-A FRE3-10.1 | RVIMTTDTSTSTAYMELRSLRSDDTAVYYCAR | 496

FIGURE 9C




81/233
NAME NAME SEQUENCE Sig{?n
FRH3~-2 FRH3-10 RVIMTTDTSTSTAYMELRSLRSDDTAVYYCAR | /496 .
FRH3-3 FRH3-42 RVTMTRDTSISTAYMELSRLRSDDTAVYYCAR | / 497
FRH3~4 FRH3-40 RVTMTRDTSISTAYMELSRLRSDDTAVYYCAR ) 497
FRH3-5 ° | FRH3-30 RVTMLEDTSTDTAYMELSSLRSEDTAVYYCAT | 498
| FRH3-6 FRH3-31 .| RVIMLEDTSTDTAYMELSSLRSEDTAVYYGAT 498
FRH3-7- FRH3-29 RLTISKDTSKSQVVLTMTNMDPVDTATYYCAR 499
FRH3-8 FRH3-20 RLTISKDTSKSQVVLTMTNMDPVDTATY YCAR 499
FRH3-9 | FRH3-65 RLTITKDTSKNQVVLTMTNMDPVDTALTYYCAH| 500
FRH3~10 FRH3-56 RLTITKDTSKTQVVLTVIDMDPVDZATYYCAH 501
FRH3~11 FRH3-62 RLTITKDTSKNQVVLTMTNMDPVBTATYYCAH | ~ 500
FRH3-12 FRH3-2 RLTITKDTSKNQVVLTMTNLDEXDTATYYCAH [ 502
FRH3-13 FRH3-59 RLTITKATSKNQVVLTMTNMDPVDTATYYCAH 503
FRH3-14 FRH3~-57 RLTITKDTSKNQVVLTMTNMDPVDTATYYCAH | 500
FRH3-15 FRH3-64 RLTITKDTSKNQVVLTMTAMDPVDTATYYCAH 500
FRH3~16 FRH3-41 RFTISRDNAKNSLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 504
FRH3-17 FRH3~45 RFTISRDNSKNTLYL@MNSLRAEDTAVYYCAK 505
FRH3-18 | FRH3-47 RFTISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCAK 505
FRE3-19 FRH3-51 RFTISRDNSKNTLALOMNSLRAEDTAEYYCAK 506
FRE3-20 FRH3-52 RFTISRDNSKNFLYLOMNSLRAEDTAEYYCAK 506
FRHE3-21 FRH3-13 RFTISRDESMNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 507
FRHE3-22 FRH3-14 RFTISRDNSMNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 507
FRH3-23 FRH3-1 RFTISRDMSKNTLYLOMMNSLRAEDTAVYYCAR 508
FRH3-24 FRH3-22 RFTISBONSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 508
FRH3-25 FRH3~23 RFTIZRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 508 -
| FRH3-26 FRH3-12 RFTI{SRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCVL 509
FRH3-27 FRH3-5 RPTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 508
FRH3-28 FRH3-15 KFTVSRDNSKNTLFLOMNSLRAEDTAVYYCAR |- 510
FRH3-29 FRH3-7  RFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR | 508
FRH3-30 FRH3-61 / | RFTISRDNSKNTLDLOMNSLRAEDTAVYYCAR 510
FRH3-31 FRHE3-39/ | RFTISRDNAKNSLFLQMNSLRDEDTAVYYCAL 511
FRH3-32 FRH3-34 RFTISRDNAKNSVYLQMNSLRDEDTAVYYCAR 512
FRH3-33 FRH3/6 RFTISRDNAKNSLYLOMNSLRDEDTAVYYCAR 513
FRH3-34 | FRHA-35 RFTISRDNAKNSLYLOMNSLRDEDTAVYYCAR 513
FRH3-35 FRE3-21 RVTISVDTSKNQFSLNLSSVTAADTAVYYCAR 514
FRH3-36 |BRH3-8 | RUNMSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR| . 515
FRH3-37  |[FRH3-9 | RVNMSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR | 515
FRH3-38 /| FRH3-18 ‘RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR 516
[FrE3-39 / | FRH3-24 RITISADTSKNQFSLKLNSVTAADTAVYYCAR| 517
FRE3-4¢ | FRH3-25 - - | RITISADTSKNQF SLKLNSVTAADTAVYYCAR 517
FRH3-A1 FRH3-26 RITKSVDTSKNQFSLKLSSVIAADTAVYYCAR| 518

FIGURE 9D
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NAME NAME _ SEQUENCE si%ﬁ?”
FRH3-42 FRH3-27 RITKSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR | /518
FRH3-43 FRH3-38 RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAS |/ 519
FRH3-44 | FRH3-54 | RVTISVDTSKNQFSLKLFSVTAADTAVYFCARA 520

| FRH3-45 FRH3-55 RVTISVDTSKNQFSLKLFSVTAADTAVYFCAR | 520
FRH3-46 | FRE3-43 | RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYQAR| 516
FRH3-47 FRH3-44 RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR| 516
FRH3-48 FRH3-49 RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVAYCAR| 516
_FRH3-49 FRH3-50 RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTHVYYCAR| 516
FRH3-50 FRH3-53 RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADFAVYYCAR| 516
FRH3-51 FRH3-33 RVTMSVDTSKNQFSLKLSSVTAXDTAVYYCAR | 521
FRH3-52 | FRH3-3 RVTISIVTSRNQFSLKLSSVTHADTAVYYCAR | 522
FRH3-53 FRH3-4 RVTISIVTSRNQFSLKLSSVIAADTAVYYCAR | 522
FRH3-54 FRH3-16 OVTISADKSISTAYLOWSSLKASDTAMYYCAR | 523
FRH3-55 FRH3-17 QVTISADKSINTAYLOWZSLKASDTAMYYCAR| 524
FRH3-56 | FRH3-11 QVTISADKSISTAYLOWSSLKASDTAMYYCAR 523
FRH3-57 FRE3-37 RITINPDTSKNQFSKOLNSVTPEDTAVYYCAR | 525
FRH3-58 FRE3-39,1 | RFTISRDNAKNSLFLOMNSLRDEDTAVYYCA 511
FRH4-1 FRH4-10.1 | WGQGTLVTVSS / - 526
FRH4-2 FRH4-10 | WGQGTLVTVSE 526
FRH4-3 FRH4-42 WGQGTLVTVES 526
FRH4-4 FRH4-40 WGQGTLVINSS 526
FRH4-5 FRHE4~30 WGQGTTYTVSS 527
FRH4-6 FRH4-31 WGQGTIVTVSS 527
FRH4-7 FRH4-29 | WGQGFLVTVSS 526
FRH4-8 ° FRH4-20 WGEGTTVTVSS 527
FRH4-9 FRH4-65 WEOGTLVTVSS 526
FRH4-10 | FRH4-56  [MGQGTLVTVSS 526
FRH4-11 FRH4-62 /| WGDGTLVTVSS 526
FRH4-12 FRH4-2 / | WGQGTLVTVSS 526
FRH4-13 FRH4~-5% | WGQGTLVTVSS 526

| FRH4-14 FRH4~57 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-15 FRH4-64 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-16 FRA4-41 WGQGTMVTVSS 528
FRH4-17 FRH4-45 WGQGTTVTVSS 527
FRH4-18  [/FRH4-47 | WGQGTTVIVSS 527
FRH4-19 /| FRH4-51 WGQGTTVTIVSS 527
FRH4-20 / | FRH4-52 WEQGETTVIVSS 527
FRH4-23/ | FRH4-13 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-22 FRH4-14 | WGQGTLVTVSS 526
FRH4423 FRH4-1 WGQGTLVTVSS 526

FIGURE 9E.
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.sigfkn

FIGURE 9F

NAME NAME SEQUENCE
FRH4-24 FRH4-22 WGQGTLVTVSS /526
FRH4-25 FRH4-23 WGQGTLVTVSS / 526
FRH4-26 FRH4-12 WGQGSLVTVSP 529
FRH4-27 FRH4-5 WGOGTLVTVSS 526
FRH4-28 FRH4-15 | WGQGTTVTVSS 527
FRH4-29 FRH4-7 WGQGTLVTIVSS 526
FRH4-30 FRH4-61 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-31 FRH4-39 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-32 FRH4-34 WGQGTTVTVSS 527
FRH4-33 FRH4-6 WGQGTTVTVSS 527
FRH4-34 FRH4-35 WGQGTTVTVSS 527
FRH4-35 FRH4-21 WGOGTTVTVSS / 527
FRH4-36 | FRH4-8 WGQGTKVTVSS / 530
FRH4-37 FRH4-9 WGQGTKVTIVSS / 530
FRH4-38 FRH4-18 WGOGTTVIVSS / 527
FRH4-39 FRH4-24 WGQGTTVIVSS /. 527
FRH4-40 FRH4-25 WGQGTTVTVSS / 527
FRH4-41 FRH4-26 | WGRGTLVTVSS / 531
FRH4-42 FRHE4-27 WGRGTLVTVSE 531
FRH4-43 FRH4~-38 WGQGTTVTVES 527
FRH4-44 FRH4-54 WGOGTLVPVSS 526
FRH4-45 FRH4-55 WGQGTLYTVSS 526
FRH4-46 FRHA-43 WGRGTLVTIVSS 526
‘FRH4-47 FRH4-44 WGOETLVIVSS 526
FRH4-48 FRH4-49 WGPGTLVTVSS 526
FRH4-49 = | FRH4-50 WGQGTLVIVSS 526
FRH4-50 FRH4-53 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-51 FRH4-33 /| WGQGTTVIVSS - 527
FRH4-52 FRH4-3 / | WGQGTMVTVSS 528
FRH4-53 FRH4-4/ WGQGTMVTIVSS 528
FRH4-54 FRH4 16 WGOGTLVTVSS 526
FRH4-55 FRHA-17 WGQGTLVTVSS 526
 FRH4-56 FRA4-11 WGQGTTVTIVSS 527
FRU4~57 - | PRH4-37 WGOGTTVTVSS 527
FRH4-58 . YFRH4-39.1 | WGQGTLVTIVSS 526
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FIGURE 10A: Light Chain Variable Regions
1 20 : 40
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u2-47
yz-a8
Uz-49
va-50
u2-51%
U2-52
Uz-53

uz2-54

uz2-55
Uz-56

va-57 |

yz2-~58

QVOLVQSGAE
QVQLV)SGAE
QVHLV(SGAE
QVQLVQSGAE
OVOLVOSGAE
QVOLVQSGAE
QVTLKESGPV
QUTILKESGPV
GITLKESGPT
QITLKESGPT
QITLKESGPT
QITLKESGET
QITLKESGPT
QITLKESGPT
QITLKESGPT
EVQLVESGGG
EVOLLESGGE
EVQLLESGGG
EVOLLESGGG
EVOLLESGGS
OVOLVESGGE
OVOLVESGGE
QVOLVESGGS
DVQLVESGGG
QVQLVESGGE
QVOLVESGEE
OVOLVESGLG
OVQLVESGGE
QVOLVESGGG
QVQLVESGGSE
EVQLVESGGE
EVQLVESGGE
EVOLVESGGE
EVQLVESGEE
OVOLOESGPG
QVOLOESGPG
OVOLOESGPS
QVOLOESGPG
QVQLOESGPG
QVOLOESGPS
QUOLRESGPG
OQVQLOESGPG
QVOLQESGPAE
QVOLOESGRG

QVOLOESGPE

QVOLQOWGAG

. QVOLOOWGAG

QVOLOGWGAG
QVDLOOWGAG
QVOLOQWGAG
QVOLOESCE

OVOLOESGPG
QVOLOEZGPG
EVOLVASGAE
EVOLVOSGAE

- EVQLVQOSGAE

. QYOLODSGErG
EVOLVESGGE
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FIGURE 11A: Heavy Chain Variable Regions
1 20

VKKPGASVKY SCKASGY

VKKPGASVKYV SCKASGYTET
VEKPGASVKY SCKVSGYTFT
VKKPGASVKV SCKASGYTFT
VRKPGASVKV SCKVHGYTLT
VRKPGASVHEY SCRVSGYTLT
LVKPTETLTL TCTVSGESLS
LVKFTETLTL TCTVSGFSLS
LVKPTQTLTL TCTFSGESLS
LVKPTQTLTL TCTFSGESLS
LVKPTQTLTL TCTFSGESLN
LVKPTQTLTL TCTFSGESLS
LVKPTQTLTL TCTFS
LVKPTQTLTL TCTFHGESELS
LVKPTOTLTL TCTFHGFSLS
LVKPGGSLRL SCAASGFPFS
LVOPGGSLRL SCAASGFIFS
LVQPGGSLRL SCAASGFTFS
LVOPGGSLRL SCTASGFTFS

LVQPGGSLRL SCTASIGETES
VVQPGRSLRL SCAASGETES
VVQPGRSLRL SCAASGETES
VVOPGRSLEL SCAASGEIFS

VVOPGRSLEL SCAASGFTES

SYGIS..WVR

FSLS-

40

SYs o R
svs JEWVE
SGGYYWSWIR
RGGYYWSWIR

RGGYYUSHIR
SCEYYWSWIR
SGEYYWSHIR

SGEYYWSHWIR
SGEYYRSWIR

VVQPGRSLRL SCAASGFTFS
VVOPGRSLRL SCAASGFTFS
VVOPGRSLRL SCAASGETES
VVOQPGRSLRL SCAASGFTES
VVOPGRSLRL SCAASGFTIFS
VVQPGRSLRL SCAASGETFR
LVOPGGSLRL SCAASGETFS
LVOPGESLRL SCAASGETES
LVOPGGSLRL SCAASGFTFES
LVQPGESLRL SCAASGETFE
LVKPSQTLSL TCTVSGGSYS
LVKPSQTLSL TCTVSGGSIS
LVKPSQTLSL TCTVSEGSIS
LVKPSQTLSL TCTVAGESIS
LVKPSQTLSL NCPUSGGSIS
LVKPSOTLSL NETVHGGSIS
LVKPSOTLSL FCTVSGGSIS
LVKPSQTLSL TCTVSEGSIS
LVKPSQTLEL TCTVSGGSIS
LVKPSOTYSL TCTVSGESIS
LVKPsQfLSL TCTVSGESIS
LLKPEETLSL TCAVYEGSFS ..
LLKPSHTLSL TCA
LIAPSETLSL

P KPSETLSL

LLEPSETLSL

LVKPSETLSL

LVKPSETLSL

LVKPSETLSL

LKKPGESLKIL

VKEPGESLKI

VKKPGESLKI

LVKPSQTLSL

LVDQPEESLEL

QRPGOGLEWM
QAPEOGLEWH
OAPGOGLEWM
QAPGQELEWM
OAPGKELEWM
(QAPGKGLEWM

QPPEKALEWL -

OPPGKALEWL
QPPGKALEWL
QPPGKALEWL
OPPEKALEWL
QPPGKALEWL
QPPGKALEWL
QPPGKALEWL
(QPPGKALEWL

QAPGKGLEWV
QAPGKGLEWV

OAPGKGLEWV .

OABGKGLEWV
OAPGKGLEWY
DAPGKGLEWY
QAPGRGLEWV
OAPGKGLEWV
QAPGKGLEWV
OHPGKGLEWZ
QHPGKGELEWI
OHPGKGLEWY
QHPGKGLEWI
DHPGHGLEWI
DHPGKGLEWI
QHPGKGLEWI
OHPGKGLEWT
OHPGEKGLEWT
OHPGKGLEWL
QHPGKGLEWI
OPPEKGLEWI
OPPGKGLEWI
QPPGKGLEWI
QPPGKELEWI
OPPGKGLEWY
OPAGKGLEWE
QPPGKGLEWI
QPPGRGLEWI
OMPGKGLEWM
QMPEKGLEWM
OMPGKGLEWM
O5PSRELEWL

QAPGKELEWY

60

G

ISASNGNT
GWINPNEGGET
GWINPNSGGT
GEFDPEDGET

FOPEDGET

IFSNDEKS

NYAQKLED .

NCA

NHT G.

TYNOKFOS .

IYAQKEQS .
STSLKS . .

| YSPSLKS .

YSTSLES . .
¥YSPSLKS. .

i

iad
11
]
i
T
ry
173
oA

&
SAISGSGEST
SAISGSGGET
ISGESGGEST
RISESEGET

n

YYADSVEG.|
YYADSVKG.
YYADSVKE .
YYADSVKG .

U

FISDDGSTK
FISDDGSTK
TG SHK

b il

YYADSVKG.
YYARSVEG .
YYAUSVKG,

wr

VIWYRGSTX

YYADSVKG.

VIWYDGSIR

WIWSDESNE

VIWDDGSNG
MIWYDGSNK

oo A

YYADSVKG.
YYADSVKG.,
YYADSVEKG,
YYTDSVKE
BYVDEVKG .

A
A
Al
A
Aj
ANIWYDGSNK
Al
A
A
A

MIWYDESNK

NYARSVRE .

SYISSSGRTY

YYARSVEKG.

SEISSSSRTI
SHISRSSRTI

AR

YYADSVKG.
YYADSVEG .

SHISRSSRTY

GYIYRSGSTY

ckTyysesTY ¥NP

G IHYSGSTY

GRIHYSGSTY

3
g
7]
|
A

RYSPSFOG:
RYSPSFOG.
RYSPSFQG,

KDYAVSVE
YYADSVEG:,

T
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FIGURE 11B

Uz2-58

" FTISRDNARK

BO
v2-1 VIMTTDTISTS
y2-2 VTMTTDTSTS
v2-3 VTMIRDTS1S
uz-4 VIMTRDTSIS
vz-5 VTMLEDTSTD
uz-6 VTMLEDTSTD
vz~ LTISKDTSKS
uz-8 LTISKPTSKS
yz2-9 . LTITKDTSKN
v2-10 LTITKDTSKT
uz2-11 LTITKDTSKN
y2-12 LTITKDTSKN
y2-13 LTITKATSKN
U214 LTITKDTSKN
y2-15 LTITKDTSKN
uz-16 FTISRDNAKN
uz2-17 FTISRDNSKN
yz-18 FTISRDNSKN
U219 FTISRDNSKN
U2~20 FTISRDNSKN
gz2-21 FTISRDNSMN
y2-22 FTISRDNSMN
Uz~23 FTISRDNSKN
uz-24 FTISRDONSHN
U2-25 FTISRDNSKN
Uz-26 FTISRDNSKN
uz-27 FTISRDNSKN
U2-28 FTVSRDNSKN
yz2-29 FTISRDNSKN
uz2-30 FTISRDNSKN
v2-31 FTISRDNAKN
ta-32 FTISRDNAKN
u2-33 FTISRDNAKN
Uz-34 FTISRUNAKN
.y2-38% VTISVDTSKN
y2-36 VNMSVDTSKN
u2-37 VNMSVDTSKN
Uz-38 VTISVDTSKN
U2-39 ITISADTSKN
yz-40 ITISADTSKN
y2-41 ITKSVDTSKN
Uz-42 - ITKSVDTSEN
y2-43 VTISVDTSKN
U2-44 VEISVDTSKN
Gz-45 VI ISVDTSKEN
y2-46 VTISVDTSKN
yz-47 VIISVDTSKN
U2-48 VTISVDTSKN
Uz-49 VTESVDTSHN
U2-50 VTISVDTSKN
Ua-31 VTHSVDTSKN
uz~52 VTISIVTSRN §
y2-53 YTISIVISRN
U2-54 VTISADKSIS
U2~55 VTISADKSIN
U2-56  VTISADKSIS
u2-57 ITINPDISKY

TAYMELRSLR
TAYMELRSLE
TAYMELSRLR
TAYMELSRLR
TAYMELSSLR
TAYMELSSLR
QVVLTHTINMD
QVVLTKTINMD
QVVLTMTNMD
QVVLTVTOMD
QVVLTHTNMD
QVVLTMTRLD
QVVLTMTNMD
QVVLTMINMD
QUVLTMTNMD
SLYLOMNSLE
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLR
TLYLOMNSLE
TLFLOMNSLR
TLYLQMNSLR
TLDLOMNSLR
SLFLOMNSLR
SVYLOMNSLR
ELYLOMNSLR
SLYLOMNSLRE
QFSLNLSSVT
QFSLKLSSVT
QFSLKLSSVY
OFSLELSSVT
OFSLEKLNSVT
OFSLKLNSVT
OFSLELISVT
QFSLELSSVT
QFSLKLSSVT
OFSLKLFSVT

QFSLKLFSVT AADHE

QFSLKLSSVT
QFSLXLSSVT

OFSLOLNSVT
SLFLOMNSLR
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12D
FFD%EGQGTL
EFDYWE0GTL
ALDYWGOGTL
ALDYWEQGTL
GMDVUWGOGTT
GMDUWGOGTT
VEDYWGOGTL
smnazsocwr
PFDYWGEOGTL
FFDYWGOGTL:
5OGTL

100
SDDTAVYYCA
SDDTAVYYCA
SDHTAVYYCA
SDPTAVYYCA
SEDTAVYYCA TEG
SEDTAVYYCA TEG.DGG. .. . .... YYYY
PYDTATYYCA M YSSGWYG. ..
PVDTATYYCA H,.......V YSSGWS..FY
PYDTATYYCA R
PVDTATYYCA H_o ... .... R
PYDTATYYCA H. . ... ... R

34
R
R
R

PVDTATYYCA H. ... ...
DVDTATYYCA H. . ...... :

PVDTATYYCA H. .. ... .

PVDTATYYCA H.... .. .

AEDTAVYYCA R, .DRVGAT.
AEDTAVYYCA KEGIAVAGTA E...
AEDTAVYYCA KEG. . IAARD
AEDTAEYYCA
AEDTAEYYCA
AEDTAVYYCA
AEBTAVYYCA
REDTAVYYCA
AEDTAVYYCA
AEDTAVYYCA
AEDTAVYYCV L
AEDTAVYYCA -

AEDTAVYYCA
AEDTAVYYCA
AEDTAVYYCA
DEDTAVYYCA
DEDTAVYYCA
DEDTAVYYTA
DEDTAVYYCA
AADTAVYYCA
AADTAVYYCA
AADTAVYYCA R

BSSGY. .
DESGY . . . YY

VIVSS
VTVSS
VIVSS
VIVSS
VIVSS
VIVES

AADTAVYYCA K. ..

AADTAVYYCA H,..GGYSSS WF........ WFDBWGQGTL VTVSS
AADTAVYYCA H, ., GGYSES WE, ... ... WEDBWEQGTL VTVSS
ARDTAVYYCA R__DGYSYSH YYY. . .... Y GMDUWGQGTT VTVSS
AADTAVYYCA R. ... SALRY FDWLFS...D VITVSS
AADTAVYYeA H....SALRY FOWLFS...D VTVSS
ASDTAMYYCA HOKSY....0 ¥8........ VTVSS
ASDTAMYYCA H.. OGYGSG W.8....... VTVSS
ASDTAMYYCA R. ,OGLAVAG IS...YYY¥Y¥ VIVSS
PEDTAVYYCA R, .. .. DRAV AGY..... ¥y VIVES -

VTVSS

DEDTAVYYCA W,

NO:144)
NO:145}
NG:145)
NO:146)
ND:147)
NG:148)
NO:i49)
HO:150})
NO:151)
NO:152)
NO:153)
NO:153)
RD:154)
NO:155)
NO:156)
RO 487)
NO::157)
NO:1588)
ND:158)
ND:15%)
NQ:160)
NO:160)
NO:LEL)
RO:162)
NO:183}
NO:164)
NO:165)
ND:166)
NO:167)
NO:168)
HD:168)
NO:169)
KO:170}
RO L70)
NO:171)
HD:172)
RD:173)
NG:L74)
NO:175)
RO:178)
NO:177)
NO:178)
NO:3T9)
NO:180)
NO:180)
R0O:180)
NO:180)
HNO:181}
NO:1B2)
HO:182)
N1 183)
N0 1B4)
NO:185)

. NO:186)

NO:168) .
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Cladogram of the Light Chain Variable Regions
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tu2.37
u2.11

U212

ou2-33
Uy2-35
up2.54
yu2.45
vUR-56
Bu2-60
ue2-57
uz2-64

U265

uz.63

uuz2.58
uu2-59
Uz-61

uz2.62

tliz.39
Luz-43
uuz.44
LHyZ2-48
uuz-48
UU2.50
unz.53
ULr2.445
238
Bu2-47
251
{RI2.52
Larz-41
LHE2-32
Hu2-33

U230

trE2.39
HZ-16
247
uz24
un2.25
uz22
2.23
U218
1220
uz-24

UU2-26

w227

228
U228
uu2-40

u2.42
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Cladogram of the Heavy Chain Variable Regions
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U,-1 light chain nucleotide sequence (SEQ ID.NO:532)

gaygtngtnatgacncarwsncenmtnwsmmtneongtnacnmtnggnecarcengenwsngthw
sntgymgnwsnwsncarwsnmtngtntaywsngayggnaayacntaymtnaaytggtty arca
rmgndcnggncarwsncCngnmgnmtnathtayaargtnwsnaaytgggaywsngg tneen
gaymgnttyaayggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngt
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnacncaytggecnathacnttyggpcarggnac
nmgnmtngarathaarmghacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccncc WSngaygar
carmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayc; gngargecna
argtncartggaargtngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwshgtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmitnacnminwsnagrgengaytaygar
aarcayvaargtntaygcentgygargtnacncaycarggnmitnwsnwsnegngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

U; -2 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:533) ' _
gaygingtnatgacncarwsneonminwsnmitncengtnac nggncarccngenwsnathw
sntgymgnwsnwsnecarwsnmtngtntaywsngayggnaaygentaymtnaaytggttycarca
rmgncenggnearwsnecnmgnngnmtnathtayaargtngsnaaytgggaywsnggngtnecn
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacrfitnaarathwsnmgngtngargeng
_argaygtnggngtntaytaytgyathcarggnacnca ggconacnacntiyggncarggnac
nmgnmtngarathaarmgnacngtngengencenwsygtnttyathttyecncoenwsngaygar
carmtpnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtgmtnaayaayttytaycenmgngargena
argtncartggaargtngayaaygenmtncarwsiggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwghacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygar
aarcayaargtntaygentgygargtnacncaycarggnmtnwesnwsneoengtnacnaarwsnt
tyaaymgnggngartgy '

Up-3 light chain nucleotide sequence (SEQ Y NO:534)

‘gaygtngtnatgacncarwsncc nwsnmtnccngtnacnmtﬁggncarccngcnwsnathw
snitgymgnwsnwsncarwsnmin ntaywsngayggnaayaCntaymtnaaytggmtncarca
rmgnccocnggnearwsncenmgngnmtnathtayvaargtnwsnaaytgggaywsnggngtneen -
gaymgnttywsnggnwsnggn¥snggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarggnacncaytggeenathacnttyggncarggnac
nmgnmingarathaarmgracngtngengencenwsnginttyathttyconcenwsngaygar
carmtnaarwsnggnac genwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaytonmgngargena
argtncartggaargtigayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywshacntaywsnmtnwsnwsnacnminacnmtnwsnaargcengaytaygar
aarcayaargintagygentgygargtnacncaycarggnminwsnwsnccrigtnacnaarwsnt -

tyaaymgnggnggrtgy-

FIGURE 13A
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U4 light chain pucleotide sequence (SEQ ID NO:534)

gaygtngtnatgacncarwsnccnmtnwsnmtnccngtnacnmtnggncarccngcnwsnuthw
sntgymgnwsnwsncarwsnmtngtntaywsngayggnaayacntaymtnaaytggmt carca
rmgnccnggncarwsnccnmgnmgnmtnathtayaargtnwsnaaytgggaywsngg.otnccn
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngt'gargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarggnacncaytggdcnathacnttyggrcarggnac
nmgnmtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnc nwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayct--gngargcna
argtncartggaargtngayaaygcnmtncaranggnaaywsncargarw-ngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsn.-rgcngaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsn ngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

U,-5 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO: 535)

gayathgtnatgacncaracnccnmtnwsnmtnwsngtnacn«cnggncarccngcnwsnathw
sntgyvaarwsnwsncarwsnminmtncaywsngayggnaars Acntaymtntaytggtaymtnca
raarcenggrncarcenccencarmtnmtnathtaygargt snaaymgnttywsnggngtncen
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyac‘-tnaarathwsnmgngtngargcng
-argaygtnggngtntaytaytgyatgcarggnathca:rtnccntgywsnttyggncarggnac
naarmtngarathaarmgnacngtngcngcnccnws gtnttyathttyccncenwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngenwsngtngtintgymts tnaayaayttytayccomgngargcna
argtncartggaargtngayaaygenmtncarwg ggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnws gnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygar
aarcavaargtntaygontgygargtnacn Aycarggnmtnwsnwsncengtnacnaarwsnt
tyaaymgngongartgy

Uy -—6 light chain nucleotide sequence{SEQ ID NO:536)

gayathgtnatgacncaracncc utnwsnmtnwsngtnacnccnggncarccngcnwsnathw
sntgvaarwsnwsncarwsnmtny ftncaywsngayggnaaracntaymtntaytggtaymtnca
raarconggncarcenccncay tnmtnathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgntiywsnggnwsnggp snggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargceng
argaygtnggngtntaytavtgyatgcarwsnathcarmtnccnmtnacnttyggnggnggnac
naargtngarathaarm--acngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygar
carmtnaarwsnggnag genwsngtngtntgymtnmitnaayaayttytayccnmgngargena
argtncartggaargrngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargayws nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygar
aarcayaargtn oygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggnsurtgy

FIGURE 13B
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U.-7 licht chain nuclestide sequence (SEQ ID NO:536)

gayathgtnatgacncaracnccnmtnwsnmtnwsngtnacnccnggncarccngcnws athw
sntgYaarwsnwsncarwsnmtnmtncaywsngayggnaaracntaymtntaytggta tnea
raarccnggncarccnccncarmtnmtnathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggfgtnccn
'gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgng gargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathcarmtnccnmtnacnttyg- ggnggnac
: naargtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccncr wsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayc?nmgngargcna
argtncartggaargtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargar.wngtnacngarca
-rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnwargcngaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsn'cngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

U,-8 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:537)

gayathgtnatgacncaracnccnmtnwsnmtnwsngtnac cnggncarcengenwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnmtnmtncaywsngayggnaa Acntaymtntaytggttymtnca
raarccnggncarccnccncarccnmtnathtaygargtr.snaaymgnttywsnggngtnccn
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacr‘tnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathc.‘mtnccnathacnttyggncayggnac
nmgnmtngarathaarmgnacngtngengcnecnw ngtnttyathttycencenwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymrnmtnaayaayttytachnmgngargcna'
argtncartggaargtngayaaygcnmtncarw;nggnaaywsncargarwsngtnacngarca'
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsn nacnminacnmtnwsnaargcengaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacnraycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarWsnt
tyaaymgnggngartgy

U.-9 light chain nucleotide sequenceg (SEQ ID NQO:537)
gayathgtnatgacncaracncc fntnwsnmtnwsngtnacnconggncarcengenwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnmt‘:tncaywsngayggnaaracntaymtntaytggttymtnca
raarccnggncarchccncafccnmtnathtaygazgtuwsnaaymgnttywsnggngtnccn
gaymgntiywsnggnwsngg wsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnangtntayt-*tgyatgcarwsnathcarmtnccnathacnttyggncayggnac
nmgnmtngarathaarmg acngtngengenconwsngtnttyathttycconcecnwsngaygar,
carmtnaarwsnggnagngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargena
argtncartggaarg-ngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargayw-nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygar

aarcayaargtp~-ygcntgygargtnacncaYcarggﬁmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt
tyaaymgnggngartgy . . . S ' S SR
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U.~11 light chain nucleotide seguence (SEQ 1D NO:538
gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacn ‘tha
cntgymgngcnwsncarggnathgcnaaytaymtngcntggtaycarcaraarccnggn argt
nccnaarmtnmtnathtaygtngcnwsnacnmtncarwsnggngtnccnwsnmgntt
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargaygt
aytaytgycaraaytayaaywsngcnccnttyacnttyggnccnggnacnaargt gayathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmt aarwsnggn

acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargenaarg cartggaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcarg Snaargayws
nacntaywsnminwsnwsnacnminacnminwsnaargcngaytaygara reayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsn vaaymgnggngart

gy

U ~12 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO 539
gayathcaratgacncarwsneconwsnwsnminwsngenwsn nggngaymgngtnacnatha
thtgymgngenwsncarggnathwsnaaygaymtngentgyg aycarcaraarccnggnaargt
nceenaarmtnmtnathtaygengenwsnacnmtncarws gngtnecoenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnws tncarcengargaygtngenacnt
aytaytgycaraartayaaywsngtnccnmtnacntt ggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttycc cenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttyt: cenmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncarg wsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnminwsnwsnacnmtnacnmtnw naargcngaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnw nccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

- Uy~13 Light chain nucleotide sequence { SEO ID NOG:S40)
aayathgtnatgacncaracncc nwsnwsncengtnacnmtnggnearcengenwsnathw

snigymgnwsnwsncarwsnmtn tncaywsngayggnaayacntaymtnwsntggmtncarca
rmgnconggnCarconcenmg tnmtnathtayaarathwsnaaymgnttywsnggngtncen
gayngnttywsnggnwsngg. gcnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntayt tgyatgcargcnacncarttyccncayacnttyggnccnggnac
naargtngayathaarm acngtngengencenwsngtnttyathttyccncenwsngaygar
carmtnaarwsnggna gcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcna
argtncartggaarg gayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarangtnacngarca
rgaywsnaargayw nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygar
aarcayaargtn ygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt
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U,-14 light chain nuclestide sequence (SEQ 1D NO:540)

aayathgtnatgacncaracnccnmtnwsnwsnccngtnacnmtnggncarccngcnwsn thw
sntgymgnwsnwsncarwsnmtngtncaywsngayggnaayacntaymtnwsntggmtn arca
rmgnccnggncarccnccnmgnmtnmtnathtayaarathwsnaaymgnttywsngg gtneon
gaymgnttywsnggnwsnggngcnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngt gargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcargcnacncarttyccncayacnttygg conggnac
naargtngayathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccncc wsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayc' gngargcna
argtncartggaargtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwy gtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsna Argengaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsn ngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

Up-15 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO: 541)
garathgtnatgacncaracnccnmtnwsnwsnccngtnac stnggncarccngcnwsnathw

sntgymgnwsnwsncarwsnmntngtncaywsngayggnaaya cntaymtnwsntggmtncarca
rmgnccnggncarccnccnmgnmtnmtnathtayaarat snaaymgnttywsnggngtnccn
gaymgnttywsnggnacnggngcnggnacngayttyac4:tnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcargcnacncarttYCcncayacnttyggnggnggnac
'naargtngarathaarmgnacngtngcngcnccnws-gtnttyathttyccnccnwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngenwsngingtntgym ;xtnaayaayttytayCCnmgngargcna
argtncartggaargtngayaaygenmtncarwg ggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnminwsnwga macnmtnaciminwsnaargengaytavgar
aarcayaargtntaygentgygargtnacnca ycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt
tvaaymgnggngartgy

U -16 licht chain nuclestide sequence {SEQ 1D NO:542)
garathgtnmtnacncarwsnccn-gnacnmtnwsnmtnwsnccnggngarmgngcnacnmtnw,

sntgymgngenwsncaracngtng ‘thwsnwsntaymingentggtaycarcaraarcenggnca
rgencenmgnmtnmtnathws ggngcnwsnwsnmgngenacnggnatheengaymgnttywsn
ggnwsnggnwsnggnacngay tyacnmtnacnathwsnmghmtngarccngargayttygcng
tntaytayvtgycarcarta ggnwsnwsnccnmgnacnttyggncarggnacnaargtngarat
haarmgnacngtngcngc cenwsngtnttyathttycenecenwsngaygarcarminaarwsn
ggnacngenwsngtngts tgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartgga
argtngayasaygcnmphicarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaarga
ywsnacntaywsnmrnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtn
taygcntgygarg nacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggng
: artgy : :
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U;-17 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NQ:543)

garathgtnmtnacncarwsnccnggnacnmtnwsnmtnwsnccnggngarmgngcnac
sntgymgngcnwsncarwsngtnwsnmgnmtngcntggtaycarcaraarccnggncar
nmgnmtnmtnathtayggngcnwsnmgnmgngcnacnggﬁathccngaymgnttywsn gnwsn
ggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnmgnmtngarccngargayttygc tntayt
aytgycarcartayggnwsnwsnccnmgnwsnttyggncarggnacnaarmtnga thaarmg
nacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtnaa wsnggnacn
gcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtnc” tggaafgtng
ayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargayw aargaywsnac
ntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarc agrgtntaygen
tgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttya ymgnggngartgy

1J,-18 lioht chain nuclegtide seauence (SEQ 1D NO:544)
gayathcaratgacncarwsnCCnwsnwsSnminwsngenwsng ggngayvmgngtnacnatha
cntgymgngcnwsncarggnathmgnaaygaymtnggntggt‘ carcaraarcenggnaargce
ncenaarmgnmtnathtaygongenwsnwsnmtncarwsng ngtnccnwshmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngarttyacnmtnacnathwsnws m¥ncarcengargayttygeonacnt
aytaytgymtncarcayaayantayccnccnacntty ncarggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccn nwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytay cnmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargar sngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtowsnwsnacnmtnacnmtnws argcngaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnminwsnws ccengtnacnaarwsnityaaymgnggngart

ay

1), -19 lisht chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:545)

gayathgtnatgacncarwsnccng _snmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnm taywsnwsnaayaayaaraaytaymtngtntggtayca
rCaAraarcenggnCcarcCencena rmtnttyathtaytgggansnacnmgngarwsnggngtn
- ccngaymgnttyacnggnwsn nwsnggnacngayttyacnntnacnathwsnwsnmtncarg
cngargaygtngengtnta ytgycarcartaytaywsnttyccntggacnttyggncargg
nacnaargtngarathaa gnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngay
garcarmtnaarwsngg cngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngarg
cnaargtncartggaa tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsnginacnga
reargaywsnaarga snacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaargt taygcatgygargtnacncaycarggnmtnwansnccngtnacnaarw

snityaaymgnggigarigy . =
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U.-20 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:545) _

gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacnaf a
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngtntgg AYCa
rcaraarccnggncarccnccnaarmtnttyathtaytgggcnwsnacnmgngarwsnaengtn
ccngaymgnttyacnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnws ptncarg
_cngargaygtngcngtntaytaytgycarcartaytaywsnttyccntggacnttyggncargg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttycc cnwsngay.
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttyta, cnmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarWsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnws;aargcngaytay
garaarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnw. congitnacnaarw

snttyaaymgnggngartqgy

U-21 light chain nucleofide sequence (SEQ ID NO:546)
gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmvnggngarmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtntaywsnwsnaayaay.;raaytaymtngcntggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarmtnmtnathtaytggm nwsnacnmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngaytty-cnmtnacnathwsnwsnmtncaxg
cngargaygtngcngtntaytaytgycarcartayta-«snacnacntggacnttyggncargg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngengcnce fsngtnttyathttyccnccnwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntg/ tnmtnaavaayttytayccenmgngarg
cnaargtneartggaargtngayaaygenmtneay snggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnws wsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytay
garaarcayaargtntaygcntgygargtna Acaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw
snttyaayvmgnggngartgy '

UJ;-22 lioht chain nucleotide sequence/ASECG 1D NO:547)
gayathgtnatgacncarwsnccng;ywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsnéaraaygt ntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngcntggtayca
rcaraarccnggncarchccnmarmtnmtnathtaytgggcnwsnacnmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnegnwsnggnaéngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
cngargaygtngcngtnta/“tytgycarcartaytayggnacnccnmgnacnttyggncargg
nacnaargtngarathaay gnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccn¢cnwsngay
garcarmtnaarwsnggvacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaaytt?tayccnmgngarg
cnaargtncartggaa.gtngayaaygcnmtncaranggnaaywsncargarwsngtnacnga
rCcargaywsnaargas snacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaarg "taygcntgygargtnacngaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw
snttyaaymgnggngartgy ' S ‘ -
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U,-23 Jight chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:548) :
gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacn<tha
aytgyaarwsnwsncaraaygtnmtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngcntg- ayca
rcaraarccnggncarcdnccnaarmtnmtnathtaytgggcnwsnacnmgngarws ggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsn tnecarg
angargaygtngcngtntayttytgycarcartaytayggnacnccnmgnacntt/ggncargg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyc ACCnNwsSngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttyt- cenmgrgarg
cnaargtncartggaargtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargﬂrWSngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnw;naargcngaytay
garaarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsn ncengtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

U -24 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:549) .
gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtnacngtnws Mtnggngarmgngenacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtntaywsnwsnaayaay=araaytaymtngcntggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarmtnmtnathtaytgr-cnwsnacnmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttyggnggnwsnggnwsnggnacngaytt.acnmtnacnathwsnwsnmtncarg
: cngargaygtngcngtntaytaytgycarcartaytaf snathwsnmgnacnttyggncargg
.nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcenc wsngtnttyathttycencenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntm“stnmtnaayaayttytayccnmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygcnmtncurwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnw;nwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaargtntaygentgygargtng ncaycarggnmtnwsnwsncongtnacnaarw
snttvaavmgnggngartgy :

U,-25 light chain pucieotide sequenct (SEQ ID N(:549)
gayathgtnatgadncarwsnccn aywsnmtnacngtnwsnmtnggngarmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngt tntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngcntggtayca
recaraarcenggncarccncc armtnmtnathtaytgggenwsnacnmgngarwsnggngtin
cengayugntiyggnggnws ggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
cngargaygtngengtnt taytgycarcartaytaywsnathwsnmgnacnityggncargg
nacnaargtngaratha' mgnacngtngengencenwsngtntiyathttycencenwsngay
garcarmtnaarwsng nacngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngarg
cnaargtncartgga rgtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnaqnga
rcargaywsnaarg.ywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaar ntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw-'
snttyaaymgnggngartgy SR A '
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U-26 1ig. ht chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:550)

gayathgtnatgacncarwsnccengaywsnmtngengtnwsnmtnggngarmgngcnacn tha

recaraarccnggnearcenccenaarmtnmtnathtaytgggenwsnacnmgngarws
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnws
cngaygaygtngcngthtaytaytgycarcartaytaywsnacnacntggacntt ggncengg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyccpecnwsngay -
' garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtnminaayaayttytgyconmgngarg
cnaargtnecartggaargtngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncarggrwsngtnacnga
recargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnw naargcngaytay
garaarcayaargtntaygentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwencengtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

Uy -27 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:551)

gayathgtnatgacncarwsneoengaywsnmingengtnws nggngarmgngcenacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtntayaa?wsnaayaay araaytaymtngentggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarmtnmtnaﬁhtaytgg cnwsnacnmgngarwsnggngtn
cecngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
- cngaygaygtngengtntaytaytgycarcartaytaywsnacnacntggacntiyggneengg
_nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcncc wsngtnttyathttveoenconwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygenmincagrwsnggnaaywsncargarwsnginacnga
rcargaywsnaargaywsnacntéywsnmtnw nwsnacnmbtnacnminwsnaargengaytay
garaarcayaargtntavgentgygargtnagncaycarggnmtnwsnwsneengtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

1J; -28 licht chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:552)

gayvathgtnatgacncarwsnccn ywsnmtngengtnwsnmtnggngarmgngenacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtngtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngentggtayca
rcaraarccnggncarcencengargtnmtnathtaytgggenwsnacnmgnaarwsnggngtn
cengaymgntiywsnggnws gnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnggnmtncarg
cngargaygtngenmtnta taytgycarcartaytaywsnacnatgttywsnttyggncargg
nacnaarmtngarathaafmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyconcenwsngay
garcarmtnaarwsngghacngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccenmgngarg
cnaargtncartgga gtngayaaygcnmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaarg snacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaarg ntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw
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=29 lioht chain nuclectide sequence (SEQ ID NO: 552)
gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacn. ha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngcntgg ayca
rcaraarccnggncarccnccnaargtnmtnathtaytgggcnwsnacnmgnaarwsnugngtn
_ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsngg incarg
-cngargaygtngcnmtntaytaytgycarcartaytaywsnacnatgttywsntt gogncargg
_nacnaarmtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttycc-ccnwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytafccnmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncarg. wsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnw~ aargcngaytay
garaarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnw Ffnccngtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

U306 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:553)

gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnws fnggngarmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtngaywsnwsnaayaay--raaytaymtngcntggtayca'
rcaraarccnggncarccnccnaarmtnmtnathtaytgg'cnwsnacnmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngaytty senmitnacnathwsnwsmmtnearg
. cngargaygtngengtnttytaytgycaycartaytay snacncecnminacntiyggnggngyg
nacnaargtngcenathaarmgnacngtngcngcnccey sngtnttyathttyccncenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngansngtngtntg;stnmtnaayaayttytayccnmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygcnmtnc-4wsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnw wesnacnmtnacnminwsnaargengaytay
garaarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsndcngtnacnaarw
snttyaaymgnggngartgy ' ”

U -31 Jight chain nuclestide sequence SE O I N(:553)

gayathgtnatgacncarwsnccn--ywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacnatha'
aytgyaarwsnwsncarwsngt ptngaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngentggtayca
'rcaraarccnggncarccnccn farmtnmtnathtaytgggenwsnacnmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnws ‘gnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
cngargaygtngcngtntt aytgycaycartaytaywsnacnccnmtnacnttyggnggngg
nacnaargtngcnathaay gnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngay
garcarmtnaarwsnggy acngcenwsngtngtntgyntnmtnaayaayttytaycenmgngarg
cnaargtntartgga-,gtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
reargaywsnaargyg snacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngayﬁay
garaarcayaarg taygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw

. snttyaaymgngrngartgy :
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U.-32 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:554)

gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacna"a
aytgyaarwsnwsncarwsnathmtntaymgnwsnaayaayaaraaytaymtngcntgg ayca
rcaraarccnggncarccnccnaarmtnmtnathtaytgggcnwsngcnmgngarwsnqgngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnws mtncarg
cngargaygtngcngtntayttytgydarcattayttyathacnccnmtnacntt_-gnggngg_
nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccvccnwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttyt-*ccnmgngarg
' cnaargtncartggaargtngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargsg wsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnw:naargcngaytay
garaarcayéargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsn gnccnginacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

Up-33 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:554)

gayathgtnatgacncarwsﬁcdngaywsnmtngcngtnws (itnggngarmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsnathmtntaymgnwsnaayaa;-araaytaymtngcntggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarmtnmtnathtaytgggcnwsngcnmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttvacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
: cngargaygtngcngtntayttytgycarcartayt athacnccenmtnacnttyggnggngg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcncrnwsngtnttyathttyccnccnwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtn gymtnmtnaayaayttytayccocnmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygcnmtnvarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtn4snwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaargtntaygcntgygaxgt 4cncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw
snttyaaymgnggngartgy

Uy-34 light chain nuclestide sequghce SEQ ID NO:585)

gayathcaratgacncarwsnce wsnwsnmtnwsngeonwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngcnwsncargayay wsncaytaymtngcntggttycarcaraarccnggnaargc
necnaarwsnmtnathtayg ngcnwsnwsnmtncarwsnggngthccnwsnaarttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayytyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargayttygcnacnt
aytaytgycarcartaysayaaytayccnttyacnttyggnccnggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngenge cnwsngtnttyathttyconcenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngingtn gymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygcnmt-carwsnggnaaywsncargarwsngtnadngarcargaywsnaargayws
nacnﬁ&sznm' wsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
'gcntgygargr.acncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngazt
gy : : : : _
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U35 light cham nucleotide sequence (SEO ]]) NQO:556)
gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtngcn ha
cntgymgngenwsncargayathwsnaaytaymtngentggmtncarcaraarcenggngarge
ncenaarwsnmtnathtaygengenwsnwsnmtncarwsnggngtnecnwsnmgntt
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcengargaytt

acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargenaarg cartggéarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcarg
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygara rcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsn yaaymghggngart

gy

U:-36 light chain nucleotide sequence (SEQ D NO:55T)

garathgtnatgacncarwsnecongenacnmtnwsngtnwsr cnggngarmgngonacnminw
sntgymgngenwsnearwsngtnwsnwsnaaymingentggltaycarcargayccenggncearge
nccnmgnmtnmtnathtayggngcnwsnmgnmgngCnac ggnathcongonmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngarttyacnmtnacnathwsnws tncarwsngargayttygengtnt
aytaytgycarcarcayaayaaytggeencentgga ttyggncarggnacnaargtngarat
haarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyatht'yccnccnwsngaygarcarmtnaarwsn
ggnacngcnwsngtngtnthmtnmtnaayaay yiayccnmgngargcnaargtneartgga
argtngayaaygCcnmtncarwsnggnaaywsn argarwsngtnacngarcargaywsnaarga
ywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnac tnwsnaargongaytaygaraarcayaargtn
taygentgygargtnacncaycarggnmt snwsnocngtnacnaarwsnttyaaymgnggng

artgy

1};-37 light chain nucleotide sequerice (SEQ TD NO:357)

- garathgtnatgacncarwsnc gcnacnmtnwsngtnwsnccnggngarmgngcnacnmtnw
sntgymgngenwsncarwsng wsuwsnaaymtngcntggtaycarcargayccnggncargc
ncenmgnmtnmtnathtayggngenwsnmgnmgngenacnggnathecengenmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngar yacnmtnacnathwsnwsnmtncarwsngargayttygcngtnﬁ
" aytaytgycarcarcay ayaaytggccnccntggacnttyggncarggnacnaargtngarat
haarmgnacngtngengcencenwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarminaarwsn
ggnacngenwsngt tntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargdnaargtncartgga
argtngayaaygc ntncarwsnggnaaywsncargarwsnginacngarcargaywsnaarga
ywsnacntayws tnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtn ‘
taygentgyyg ,gtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggng
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UJ.-38 Jlight chain nucleotide sequence (SEQ ID NO 558)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsngtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacn. ha
cntgymgngcnwsncargayathwsnmgntggmtngcntggtaycarcaraarccnggn argc
nccnaarmtnmtnathtaygcngcnwsnwsnmtncarwsnggngtnccnwsnmgntt snggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargayttx-cnacnt
aytaytg?carcargcnaaywsnttyccnccnacnttyggncarggnacnaargtfgarttyaa.
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarm HAaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargr cartggaaryg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygar..rcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnftyaaymgnggngart

gy

U39 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:559)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsrgtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngcnwsncarwsnathwsnacntaymtnaayt--taycarcaraarccnggnaargc
nccnaarttymtnathtaygcngcnwsnwsnmtndarw~ genghtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnw:nmtncarccngargayttygcngcnt
aytaytgycarcarwsncaywsngencenttyacn yggnccnggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathtt?:cnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaaytty, aycenmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygcocnmtncarwsnggnaaywsnca garwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmthsnwsnacnmtnacnmt'wsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnw Awsncengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

| Uy-40 light chain nucleotide sequénce (SEQ ID NO:560)
gayathcaratgacncarwsn nwsnwsnmtnwsngcnwsnmtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncaracngthwsnathtaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargce

nccnaarmtnmtnathtaygcngcnwsnwsnmtncarwsnggngtnccnwsnmgnttywsnggn 7

wsnggnwsnggnacnga tyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargayttygcnacnt
aytaytgycarcarws' aywsnacnmtnacnttyggnggnggnacnaargtngarathaarmg
nacngtngcngenccy wsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggnacn
genwsngtngtntg etnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaargtng
ayaaygenmtnesg rwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargaywsnac
ntaywsnmtnws nwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntaygcn‘

: tgygargtn--ncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngartgy
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U,~41 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NQO:561)

‘gayathcaratgacncarwsncoenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnaiha
cntgymgngenwsncarwsnathmgnwsntaymtnaaytggtaycarcarmgncenggnaayge
nocenaarminmtnathtaygengenwsnwsnmtnearwsnggngtneonwsnmgngtnysnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathmgnwsnmtncarccngargayttygcnacnt
aytaytgycarcarwsntaywsnathccnmtnacnttyggnggnggnacnaargt Ggarathaa

rmgnatngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtoaarwsnggn_

acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargt-Cartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcarggywsnaargayws
nacntaywsnantnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaragrcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsn"yaaymgnggngart

gy

U.-42 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:562) _

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmgnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncaracnathwsnmgntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
nccnaarmtnmtnathtaygengenwsnacnmtnecarwsgggngtneocnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnmtnwsnwsymtncarccecngargayttygenacnt
aytaytgycarcarathtaywsnacnwsnathacnt fggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycegnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmin¥snaargengaytaygaraarcayaargtntay
gontgygarginacncaycarggnminws wsncongtnacnaarwsnttyaaymgnggngart -

gy

- U -43 lisht chain nuclestide sequerce (SEQ ID NO:563)

gayathcaratgacncarwsnociwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncarmgnathwsnwsntayminaaytggtaycarcaraarccnggnaarge
nccnaargtnmntnathtaygeéngarwsnwsnmtnecarwsnggngtneenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggnacngayifyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcengargayttygenacnt
aytaytgycarcarwsnvayathacnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathat
hmgnacngtngengendenwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngingtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygenmtycarwsnggnaaywsncargarwsnginacngarcargaywsnaargayws

nacntaywsnmty¥wsnwsnacnmtnacnminwsnaargengaytaygaraarcayaargintay

‘gcntgygargihacncaycarggnmtnwsnwsnecngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

FIGURE 13N
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U:-44 light chain pucleotide sequence (SEQ ID NG:564)
gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacna' a
cntgymgngenwsncarwsnathwsnmgntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
nccnaarmtnmtnathtayacngcnwsnwsnmtncarwsﬁggngtnccnwsnmgntt' /snggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngaraayttyfcnacnt
aytaytgycarcarwsntayttyacnccnathacnttyggncarggnacnmgnmt garathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttiycconcenwsngaygarcarmipaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargt-cartggaarg
tngayaaygonmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygara rcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsn. yaaymgnggngart

gy

U;-45 light chain nucleotide sequence (SEQ I NO:565) :

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsnatnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
nccnaarmtnmtnathtayacngenwsnwsnmtnearwsypggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnttywsnwsy rtncarcongargayttygenacnt
aytaytgycarcarwsntayttywsnccnathacnt ggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngengenccnwsnginttyathttycgncenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytdycenmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnrsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnws Wenccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

Uy -46 licht chain nucleatide sequerce SEQ ID NO:566

gayathcaratgacncarwsnce wsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacnatha
entgymgngenwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
nccnaarmtnmtnathtayvagngenwsnwsnmtncarwsnggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngay"yacnmthacnmtnwansnmtncarccngargayttygcnwsnt
aytaytgycarcarwsn.'ytayacnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngcngcnfcanngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngt Lgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygenmt carwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws

nacntayanmtvwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay ’

Igcnthgarg*‘acncaY¢arggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart
ay b S e ' . o T .
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Up-47 light chain nuclestide sequence { SEO ID NO:566)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacn- ha
cntgymgngcenwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggngarge
ncenaarmtnmtnathtayacngenwsnwsnmtncarwsnggngtncenwsnmgntityysnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnmtnwsnwsnmtncarccngargaytt_-cnwsnt
aytaytgycarcarwsnttytayacnccnathaénttyggncarggnacnmgnmt,-arathaa
rmgnacngtngchgcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtraarwsnggn
‘acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargenaarg ficartggaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcarggywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaragrcayaargtntay
gontgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccengtnacnaarwsn vaaymgnggngart

gy

U,-48 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:567)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnws gtnggngaymgngtnacnatha
entgymgngenwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargce
nccnaarmtnmtnathtayachgtnwsnwsnmtncarwspggngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnw Aimtncarccengargayttygenacnt
aytaytgycarcarwsntayttyacnccnathacnty vogncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycy ncenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
.acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttyjayccnmgngargenaargtincartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacnecaycarggnminws snccnginacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U,-49 light chain nucleotide sequerice (SEQ JD NO:567)

gayathcaratgacncarwsnc wsnwsnmtnwangenwsngtnggngaymgngtnacnatha
entgymgngonwsnCarwsnay wsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarecnggnaarge
ncenaarmtnmtnathtayaéngtnwsnwsnmtncarwsnggngtnecnwsnmgnttywsnggn
WSNggNwWsNggnacnga tyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcengargayttygenacnt
aytaytgycarcarwsn'ayttyacnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngenge cnwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngt tgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargcnaargtneartggaarg
tngayaaygcenmtycarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnm wsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay_‘
gentgygarg acncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy
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U,-50 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:567)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacna
cntgymgngcnwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarccnggn
nccnaarmtnmtnathtayacngtnwsnwsnmtncarwsnggngtnecnwsnmgntt
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargaytty cnacnt
aytaytgycarcarwsntayttyacnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtn arathaa

tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcarg Snaargayws
nacntaywsnmthSnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygara cayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggﬁmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt vaaymgnggngart

gy

U;-51 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:568}
gayvathcaratgacncarwsnCcnwsnwsnmtnwsngcnwsn tnggngaymgngtnacnatha
entgymgngonwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytgg aycarcaraarccnggnaarge
nccnaarmtnminathtayacngenwsnwsnmtncarws gngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnws tnearceongargaytiygenwsnt
aytaytgycarcarwsnttytaygenccenathacnt ggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyc cocnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtagtntgymtnmtnaayaayttyt yoccnmgngargcenaargtncartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsndar rwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtn snaargecngaytaygaraarcayaargtntay
gontgygargtnacncaycarggnmtnws snccengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

wsnggnwsnggnacngay yacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargayttygcnwsnt
aytaytgycarcarwsn ytaygcnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
T rmgnacngtngongen cnwsngtnttyathttyccencenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtn gymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygcenmt arwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws

nacntaywsnmt snwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay'
gcntgyga:gf‘acncaYCarggnmtnwanSHCCngtnacnaarWsnttyaaymgnggngart
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U;-53 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NOG: 569:

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacna a
cntgymgngcnwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarccnggna rgc
nccnaarmtnmtnathtayacngcnwsnwsnmtncarwsnggngtﬁccnwsnmgntt wsnggn’
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargaytty-cnacnt
aytaytgycarcarwsntayttyacnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtnaarathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmt aarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymthmtnaayaayttytayccnmgngargcnaa:gtrcartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnaCngarcarg- snaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraf cayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmth$nwsnccngtnacnaarwsnt yaaymgnggngart

ay

U-54 light chain nucleotlde sequence (SEG 1D NO:570) ' _
gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsnntnggngaymgngtnacnatha
cntgycargenwsncargayathwsnaaytaymtnaaytgg aycarcaraarccnggnaargce
nccnaarmtnmtnathtaygaygenwsnaaymtngaracpggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnws ntncarcengargayathgenacnt
aytaytgycarcartaygaytaymincenttyacnt ggncenggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttycrnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngingtntgymtnmtnaayaaytt dyccenmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsnginacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmt-'snaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmthws sncongtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U,-55 lisht chain nucleotide sequefice (SEQ ID NG:570)

gavathcaratgacncarwsncg wsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargenwsneargayagt wsnaaytaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
nccnaarmtnmtnathtaygéygenwsnaaymtngaracnggngtnccenwsnmgnttywsnggn
WENGONWSNggnacngays tyacnttyacnathwsnwsnmtncarcengargayathgenacnt
aytaytgycarcartaycaytaymtnccnttyacnttyggnccnggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngenge ccnwsngtntiyathttycencenwsngaygarcarminaarwsnggn
acngenwsngingty {tgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngavaaygenm .carwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws

 nacntaywsnm wsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcengaytaygaraarcayaargtntay

gentgygargk nacncaycarggnmtnwsnwsncengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart
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U-36 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:571)

gayathcaratgacncarwsnccnwsuwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacn {tha
cntgycargcnwsncargayathwsnaaywsnmtnaaytggtaycarcaraarccngg BArgce
nccngarmtnmtnathtaygaygcnwsnaaymtngaracnggngtnccnwsnmgntt snggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmtncarccngargayatvgcnacnt
aytaytgycarcartgygaygaymtnccnmtnacnttyggnggnggnacnaargt garathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarm aarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaarg'ncartggaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygarnarcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsn-tyaaymgnggngart

ay

U,-57 licht chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:572)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsvgtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargenwsncargayathwsngaytaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
neenaarmtnmtnathtaygaygenwsnaaymtngaraghggngtneenwsnngnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnw- rtncarcengargayathgenacnt
aytaytgycarcaytaygayaaymtnccnmtnacnt yggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtntityathttygéneonwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaaytty-ayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygconmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmitnacnmt snaargcengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnminwsy snccngtnacnaarWsnttyaaymgnggngart

gy

Ur-58 Heht chain nﬁcieohde sequghice (SEQ D NO:573) _
gayathcaratgacncarwsncg wsnwsnmtnwsagenwsngtnggngaymgngtngenatha
cntgycargenwsncargayafhwsnaaytaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
nccnaarmtnmtnathtay.:ygcnwsnaaymtngaracnggngtnccnwsnmgnttsznggn
wsnggnwsnggnacngay-tyacnttyacnathwsnwsnmtncarccngargayathgcnacnt
aytaytgycarcartayaayaaymtncchmtnacnttyggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngengc cnwsngtnttyathttycecnconwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngingtp ymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygcnmiy carwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargaywsn
nacntaywsnmis iwsnwsnacnminacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
‘gentgygargi acncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart__

ay
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1;-59 licht chain nucleotide sequence (SEQ D NO:573)
gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtngcn ha

wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmtncarccngargayat
-aytaytgycarcartaygayaaymtnccnmtnacnttyggnggnggnacnaargt arathaa

acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcarg
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygara rcayaargtntay
gcntgygargtnaéncaycarggnmtnwsnWSnccngtnacnaarwsn yaaymgnggngart

gy

Up~60 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:574)
gayathcaratgacncarwsnconwsnwsnminwsngonwsn tnggngaymgngtnacnatha
cntgycargenwsncargayathwsnaaywsnmtnaaytg aycarcaraarccnggnaargd
nccnaarmtominathtaygaygenwsnathmtngaracpggngtnecnwsnmgntiywsnggn
wsnggnwsngaracngayttyacnttyacnathwsnws tncarcengargayathgenacnt
aytaytgycarcartgygayathmtnecnmtnwsnt ggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyc conwsngaygarcarminaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttyt vecnmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwshwsnacnmtnacnmtn snaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnws snccongtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

Ur-61 light chain nuclentxde sequence (SEQ ID NO: 575)

gayathcaratgacncarwsncc wsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargenwsncargayathwsnaaywsnmtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
nccnaarmtnmtnathtayggygenwsnaaymingaracnggngtincenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngay yacnttyacnathwsnwsnmtncarccngargayathgcnacnt
avtaytgycarcartay yaaymtnccnmtngcnttyggnggnggnacnaargtngarathmg
nmgnacngtngengen cnwsngtnttyathttygcnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngt gymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygenmtpCarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnnt snwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcaYaargtntay
gcntgygargt acncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart
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¥J,-62 lioht chain pucleotide sequence (SEQ YD NO:576) _

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngayggngtnacn. ha
cntgycargcnwsncargayathacnaaytaymtnaaytggtaycarcaraarccnggn-argc
nccnaarmtnmtnathtaygaygcnwsnaaymtngaracnggngtnccnwsnmgntt Wsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmtncarccngargayat genacnt
aytaytgycarcartaygaywsnmtnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtogarathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccanngaygarcarmtfaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgnga:gcnaarg cartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcarg»ywsnaargayws-
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygar.:rcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsn tvaaymgnggngart

gy

Uy-63 light chain nucieotide sequence (SEQ ID NG:577)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnws ftnggngaymgngtnacnatha
cntgycargcnwsncargayathwsnaaytaymtnaaytgg aycarcaraarmtnggnaargc
necnaarmtnmtnathcaygaygenwsnaaymingarag ggngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnw tncarccngargayathgcnacnt
aytaytgycarcartaygayaaymtnccnathacntfyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathtty Encenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaaytty gycenmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncar«arwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmt snaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwso snccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

ay

U)-64 licht chain nucleotide sequefice (SEQ 1D NO:5T8

gﬁmﬂmmmUmmmmwmmowmmmmﬂmmmmmm@mwmmmmgmﬁmmmﬂm
entgycargenwsncargayay wsngaytaymtnaaytggtaycarcaraarcconggnaargc
nccnaarmtnmtnathtay-bygcnwsnaaymtngaracnggngtnccnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayr*yacnttyacnathwsnwsnmtncarccngargayathgcnacnt
aytaytgycarcaytayzayaaymtnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngingengc -cnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngta'gymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws _
nacntaywsnmﬁ'wsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay_'
gCntgygarg-facncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaaranttyaaymgnggngart
gy : . : < . :
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U;.—GS light .chain. nucleotide sequence (SEQ YD NO:57%) .

gaYathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacn' ha
cntgycargcnwsncargayatthnaaywsnmtnaaytggtaycarcaraarccnggn rgc
nccnaarmtnmtnathtaygaygcnwsnaaymtngaracnggngtnccnwsnmgntt snggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmtncarccngargayath cnacnt
aytaytgycarcaytaygayaaymtnccnathacnttyggncarggnacnmgnmt arathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmt_aarwsnggn
'acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaarg cartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcarg WSNaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygara rcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnminwsnwsneconginacnaarwsn vaaymgnggngart

gy
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Ug-1 heavy chain nuclestide sequence (SEQ I NO:580) : _

cargtncarmtngtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngcnwsngtnaargtn_snt
gyaargcnwsnggntayacnttyacnwsntayggnathwsntgggtnmgncargcnccnagnca
rggnmtngartggatgggntggathwsngcnwgnaayggnaayacnaaytaygcnca aarmtn
cargaymgngtnacnatgaanacngayacnwsnacnwsnacngcntayatggarmtu gnwsnm
tnmgnwsngaygayacngcngtntaytaytgygcnmgngargayaaytggaaytagggnttytt_
ygaytaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaargt;ccnwsngtn
ttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtngg tgymtngtna
argaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtn{-nwsnggngtnca
yacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsnq“ngtnacngtnccn
wsnwsnaayttyggnacncaracntayacnthaaygtngaycayaarfcnwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntg- cngcnccnccngﬁngc
nggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmt-atgathwsnmgnacnccﬁ
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccng..gtncarttyaaytggtayg
tngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngw garcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmr aayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraar-fnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgn-.rgaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngay@thgcngtngartgggarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacnccnccnat-rtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggca_'arggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraa’.snmtnwsnmtnwsnccnggnaar

Uy-2 heavy chain nucleotide sequence SEQ ID NO:580
cargtncarmtngtncarwsnggngcn--rgtnaaraarccnggngcnwsngtnaargtnwsnt
gyaargcnwsnggntayacnttyaénrsntayggnathwsntgggtnmgncargcnccnggnca
rggnmtﬁgartggatgggntggat *sngcnwsnaayggnaayacnaaytaygcncaraarmtn
'cargaymgngtnaCnatgacnac:-ayacnwsnacnwsnacngcntayatggarmtnmgnwsnm
tnmgnwsngaygayacngcngtrtaytaytgygcnmgngargayaaytggaaytayggnttytt
ygaytaytggggncarggna tngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtn
rtyccnmtngenecntgyws agnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtna
argaytayttyccngar 'ngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtnca
: yacnttyccngcngt u'ncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccn
wsnwsnaayttyggnuCncaracntayacntgyaaygtngaycayaaICansnaayacnaarg
tngayaaracngt‘sarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngc
nggneenwsngt 'tymtntthcnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccn
.gargtnacnt-;gtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaYg
fngayggng;-gargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtng-"wsngtnmtnadngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnwfnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgn-:rccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtﬁ:cntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggn
carPcngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
' a;-snaarmtnaéngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
;caygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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Ug-3 heavy chain nuclectide seguence (SEQ ID NO 581
cargtncaymtngtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngcnwsngtnaargtnw 1t
gyaargtnwsnggntayacnttyacnggncaytayatgeaytgggtnmgnecargencenggnea
rggnmtngartggatgggntggathaayccnaaywsnggnggnacnaaytgygencaraartty
carggnmgngtnacnatgacnmgngayacnwsnathwsnacngcntayatggarmtn-snmgnm
tnmgnwsngaygayacngcngtntaytaytgygenmgnwsnathgengtngenmtngaytaytg
gggncarggnacnmntngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggneenwsngt tyccnmtn
gcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtraargaytayt
tycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngticayacntiycce
ngengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngihcenwsnwsnaay
ttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcansnaayarnaargtngayaara
engtngarmgnaartgytgygtngartgyccncentgycengencenctngtngenggnccnws
ngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathws piynacnccngargtnacn
tgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncartty,aytggtaygtngayggng
tngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttysaywsnacnttymgngtngt
nwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaaygygnaaygartayaartgyaargtnwsn
aayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaVacnaarggncarccnmgngarc
cncargtntayacnmtnconcenwsnmgngargaratgachaaraaycargtnwsnminacntig
ymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgﬁngtng- tgggarwsnaayggncarccengar
aayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsng Ayggnwsnttyttymtntaywsnaarm
tnacngtngavaarwsnmgntggcarcarggnaayginttywsntgywsngtnatgcaygarge
nmtncayaaycaytayacncaraarwsmminwsnptnwsncenggnaar )

Ug-4 heavy chain nucleotide sequence (SE{ ID NCG:582 )

cargtncarmtngtncarwsnggngenggfgtnaaraarcenggngenwsngtnaargtnwsnt
gyvaargenwsnggntayacnttyacnggntaytayatgcaytgggtnmgncargencenggnca
rggnmtngartggatgggntggathagdyccnaaywsnggnggnacnaaycayacncaraartty
_carggnmgngtnagnatgacnmgnr?yacnwsnathwsnacngcntayatggarmtnwsnmgnm
tnmgnwsngaygavacngengtnfaytaytgygenmgnwsnathgengtngonmingaytaytg
gggncarggnacnmtngtnac tnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccnmtn
gencoentgywsnmgnwsnacK sngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtnaargaytayt
tycongarcengtnacngtawsntggaaywsnggngenmitnacnwsnggngtncayacnttyce
ngengtnmtncarwsnws ggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaay
ttyggnacncaracnt;yacntgyaaYgtngaycayaarccnwsnaayacnaargtngayaara
cngtngarmgnaartdgytgygtngartgycoencentgycengencencengtngenggncenws
ngtnttymtnttyocnccnaarccnaargayacnmtﬁatgathwsnmgnacnccngargtnacn
tgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayggng
tngargtncaﬂ=aygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngtngt
nwsngtnmt -Cngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtnwsn
aayaarggratnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaatggncardcnmgngarc
cncarg -tayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntg'
ymtng .aarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggncarccngar
agyas {ytayaaracnacncencenatgmtngaywsngayggnwsnttyttymintaywsnaarm
tna ngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcaygargc

wtnecayvaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnminwsncenggnaar
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Ug-5 heavy chain nucleotide sequence SE 1D NO: 583

cargtncarmtngtncarwsnggngcngargtnmgnaarccnggngcnwsngtnaargtn-- nt
gyaargtnwsnggntayacnmtnacngarmtnwsnatgcaytgggtnmgncargcnccnagnaa
rggnmtngartggatgggnwsnttygayccngargayggngaracnathtaygcncar:artty
carggnmgngtnacnatgmtngargayacnwsnacngayacngcntayatggarmt'"snwsnm
tnmgnwsngargayacngcngtntaytaytgygcnachgarggngayggnggnta;taytayta
yggnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnwsnac aarggnccn
wsngtnttycenmtngencontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggntgym
tngtnaargaytayttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsngg
ngtncayacnttycengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnysSnwsngtngtnacn
gtnccnwansnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngay:ayaarccnwsnaaya
cnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnfcntgyccngcncdncc
ngtngenggncenwsngtnttyminttycencenaarcenaarga acnmtnatgathwsnmgn
acnccngarutnacntgyctnctngtncavgtnwsncavgarga cocngargtncarttyaayt
ggtavgtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcas gngargarcarttyaayws
nacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngingtncaycargaytggntnaayggnaargartay
aartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathg raaracnathwsnaaracnaarg
gncarcenmgngarcencargtntayacnmtnocnecnwsnmgngargaratgacnaaraayca
rgtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayceny sngayvathgoengtngartgggarwsn
aayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnfcnatgmtngaywsngayggnwsnttyt
tymitntaywsnaarmtnacngitngayaarwsnmgry ggcarcarggnaaygtnttywsntgyws
ngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacrcaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar

Ugp-6 heavy chain nucleotide sequence {S PO 1D NO-SS_;{G)_

gyaargtnwsnggntayacnmtnacnoarmtnwsnatgcaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rggnmtngartggatgggnwsnttygayccngargayggngaracnathtaygencaraartty
carggnmgngtnacnatgmtnga fayacnwsnacngayacngentayatggarmtnwsnwsnm
tnmgﬂwsngargayacngcngtrtaytaytgygcnacngarggngayggnggntaytaytayta
yvggnatggaygtntggggncafggnacnacngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggnecn
wsngtnttycenmtngencehtgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgym
tngtnaargaytayttycgngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenminacnwsngyg
ngtncayacnttyccn-'ngtﬁmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacn
gtncenwsnwsnaayytyggnacncaracntayacntgyaaygingaycayaarccnwsnaaya
cnaargtngayaargcngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgycengeneonce
ngtngenggnec sngtnttymtnttycencenaarcocnaargayacnmtnatgathwsnmgn
acnccngargtracntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaayt
ggtaygtnga 'ggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaayws
nacnitymeg gtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartay ‘
aartgyas (rgtnwsnaayaarggnmtnccngenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarg -
gncar nmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraavca
rgtn Gnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgengtngartgggarwsn
aayogncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyt
tytntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggecarcarggnaaygtnttywsntgyws
rgtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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Ug-7 heavy chain nucleotide séguence (SEQ ID NO:584)

cargtnacnmtnaargarwsnggnccngtnmtngtnaarccnacngaracnmtnacnmtn cnt
gyacngtnwsnggnttywsnmtnwsnaaygcnmgnatgggngtnwsntggathmgncarrcncc
nggnaargcnmtngartggmtngcncayathttywsnaaygaygaraarwsntayws ACNWSN
mtnaarwsnmgnmtnacnathwsnaargayacnwsnaarwsncargtngtnmtnac atgacna
ayatggayccngtngayacngcnacntaytaytgygcnmgnatgtaywsnwsnggrtggtaygg.
ngtnttygaytaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngenwsnacaaarggnecn
wangtnttycenmingenecnt gywsSnmgnwsnacnwingarwsnacngenge tnggntgym
tngtnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngfnmtnacnwsngg
ngtncayacnttyccngongtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnminy nwsngtngtnacn
gtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntaYacntgyaaygtngayrayaarccnwsnaaya
cnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycc cntgyccngcncdncc
ngtngenggneenwsngtnttymtnttyccncenaarcenaargay acnmtnatgathwsnmgn
acncengargtnacntgvgtngtngingaygtnwsncaygarga ccngargtncarttyaavt
ggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarc gngargarcarttyaayws
nacnttymgngingtnwsnginmtnacngtngtncaycargs tggmtnaayggnaargartay
aartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathg Araaracnathwsnaaracnaarg
gncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccn snmgngargaratgacnaaraayca
rgtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayeccn ngayathgengtngartgggarwsn
aayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnrcnatgmtngaywsngayggnwsnttyt
tymtntaywsnaérmtnacngtngayaarwsnmg ggcarcargghaaygtnttywsntgyws
ngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacvcaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar

Ug-8 heavy chain nucleotide sequence (SEQ/ID NO:585
cargtnacnmtnaargarwsnggnecongtn tngtnaarccnacngaracnmtnacnmitnacnt
gvacngtnwsnggntiywsnminwsna sgenmgnatgggngtnwsntggathmgncarcence
nggnaargenmtngartggmingtnm nathttywsnaaygaygaraarwsntaywsnacnwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathwsnag rgayacnwsnaarwsncargingtnmtnacnatgacna
ayatggaycoengingayacngenaf ntaytaytgygenmgngintaywsnwsnggntggwsntt
ytayggnatggaygtntggggn--rggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggn
ccnwsngtnttyccnmtngcnrcntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggnt
gymtngitnaargaytaytt cngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnws
nggngtncayacnttycc--cngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtn
acnginconwsnwsnaay tyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsna
ayacnaargtngaya-.acngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcncc
ncengingonggne wsngtnttyminttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsn
mgnacnccngargrnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttya
aytggtaygtnga yggngtngargtncayaaygenaaracnaarcenmgngargarcarttyaa
ywsnacntty i-ngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargar
- tayaartgysz argtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracna'
L Aarggncarg cnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraa-
ycargt snmtnacntgymtngtnaarggnttytayveenwsngayathgengtngartgggar
wsnaagggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnt
tyt f-tntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntg
yw~'gtnatgcaygargcgmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggn_
T
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Dg-9 heavy chain nucleotide seguence (SEQ ID NO:586)

carathacnmtnaargarwsnggnccnacnmtngtnaarccnacncaracnmtnacnmt
gyacnttywsnggnttywsnmtnwsnacnggnggngtnggngtnggntggathmgnca conecec
nggnaargcnmtngartggmtngcnmtnathtaytggaaygaygayaarmgntayws cenwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathacnaargayacnwsnaaraaycargtngtnmtna atgacna
ayatggayccngtngayacngcnacntaytaytgygcncaymgnmgngarmtnc. ttygayta
ytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnw ngtnttyccn
mtngcnccntgywsumgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntg ngtnaargayt
ayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsn gngtncayacntt
yccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngt cnginconwsnwsn
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnws ayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccnthchgc cencengtngenggnec
nwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatga wsnmgnacncengargtn
acntgygtngtngtngaygtﬁwsncaygargayccngargtnc ttvaaytggtaygtngayg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnngngargarc rttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaay naargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnath Snaaracnaarggncarccnmgng
: arccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargar tgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgc tngartgggarwsnaayggncarccn
garaayaaytayaaracnacnccnecnatgmtnga sngayggnwsnttyttymtntaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgntggcarcargg aaygtnttywsntgywshgtnatgcayga
rgenmincayaaycaytayacnCaraarwsnm wsnintnwsneconggnaar

Ug-10 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:587)
carathacnminaargarwsnggnocr cnmtngtnaarconacncaracnminacnmtnacnt
- gyacnttywsnggnttywsnmtnws cnggnggngtnggngtnggntggathmgncarcence
nggnaargcnmitngartggmtnge tnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsSnccnwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnatha aargayacnwsnaaracncargtngtnmtnacngtnacng
ayatggayccngtngayacng acntaytaytgygcncaymgnaaytggacncenttygayta
viggggncarggnacnmin nacngtnwsnwsngenwsnacnaarggnoenwsngtnttycen
mtngoencentgywsnmgr nacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaargayt
ayttyccngarcengtn cngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayacntt
yeengengtnminca snwsnggnmintaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtncenwsnwsn
aayttyggnacnca cntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmg aartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcnggncc
nwsngtnttym ttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccngargtn
acntgygtn gtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg“
gngtngarg"cayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsng nmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaay rggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarccnmgng'
arccn argtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntgy tngtnaaxggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggncarccn
ga ayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
a tnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
gcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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Ug-11 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:388)
carathacnmtnaargarwsnggncCnacnmtngtnaarccnacncaracnmtnacnmt,&cnt
gyacnttywsnggnttywsnmtnaayacnggnggngtnggngtnggntggathmgnca}ccncc
nggnaargcnmtngartggmtngcnmtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsfccnwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathacnaargayacnwsnaaraaycargtngtnmtna Hiatgacna
ayatggayccngtngayacngcnacntaytaytgygcncaymgnmtngarmtnc' ttygayta
ytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnw;ngtnttyCCn
mtngcnccntgywsnmgnwsnaansngarwsnacngcﬁgcﬂmtnggntg.n ngtnaargayt
ayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayacntt
yccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngt ACNOLNCCNWSRWST
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsn-ayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcvccnccngtngcnggncc
nwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatga wsnmgnacncecngargtn
acntgygtngtngtngaygtnwcncaygargayccngargtﬁt-*ttyaaytggtaygtngayg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcwrttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayo.naargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnath Gnaaracnaarggncarcenmgng
arccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargarstgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgc--tngartgggarwsnaayggncarccn
garaayaaytayaaracnacnccnccnatgmtnga- sngayggnwsntiyttymtntaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggfaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgenmtncayaaycaytayacncaraarwsnm wsnmtnwsncenggnaar

Ug-12 heavy chain nucleotide sequence (BEQ ID NO:589)
carathacnmtnaargarwsnggnccnwcnmtngtnaarccnacncaracnmtnacnmtnacnt
gyacnttywsnggnttywsnminws Acnggngongtnggngtnggntggathmgncarcenee
_ nggnaargcnmtngartggmtngcn'tnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnccnwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathac-aargayacnwsnaaraaycargtngtnmtnacnatgacna
aymtngayccngtngayacng acntaytaytgygcncaymgnmgngargtnccnttygayta
ytggggncarggnacnmingy acngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccn
mtﬁgcnccntgywsnmgnw;nacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtnaargayt
ayttyecengarcengtna ngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayacntt
yvecngengtnminea fsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtntcnwsnwsn
aayttyggnacncar:cntayacntgyaaYgtngaycayaarccnwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgv4artgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcnggncc
nwsngtnttymt'ttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccngazgtn
acntgygtngt gtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg‘
gngtngargy cayaaygcnaaracnaarccenmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsng-nmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartQYaargtn
wsnaay-%rggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarccnmgng'
arccnvargtntayécnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntg ftngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsuaayggncarccn
ga-:ayaaytay3aracnacnccn¢cnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
arrtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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UE. -13 heavy chain nucleotide sequence (SEQ B} NO:590)

carathacnmtnaargarwsnggnccnacnmtngtnaarccnacncaracnmtnacnmtn cnt

ytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnw gtnttycen
mtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgym ngtnaargayt
ayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsn ngtncavacntt
yeengengitnmtncarwsnwsnggnmintaywsnmtnwsnwsngtngtn cnginocnwsnwsn
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsn ayacnaargingaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngc cncengtngenggnee
nwsngtnttymtnttyccneenaarconaargayacnmtnatgatpwsnmgnacneengargtn
acntgygtngtngtngaYgtnwsncaygargayccngargtnc ttyaaytggtaygtngayg
gngitngargtncayaaygcnaaracnaarCChmgngargarc tiyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargin
wsnaayaarggnntncengenccnathgaraaracnathwgnaaracnaarggnearcenmgng
arccncargtntayvacnmtncconecenwsnmgngargargigacnaaraaycargtnwsomtnac
ntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncarcen
garaayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngayWsngayggnwsnttyttymintaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgntggcarcargg ayvgtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtpwsnmtnwsnccnggnaar

Ug~14 beavy chain nucleotide sequence (SEOQ T N(:591)
carathacnminzargarwsnggnecngénningtnaarcenacnecaracnmtnacnminacnt
gyacnttywsnggnttywsnmtnwsn-cnggnggngtnggngtnggntggathmgncarccncc
nggnaargcnmtngartggmtngc.utnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnccnwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathacnéargayacnwsnaaraaycargtngtnmtnacnatgacna
ayatggayccngtngayachCvacntaytaytgygcncaymgnggngarmtnccnttygayta
Ytggggncarggnacnmtngt-acngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccn
mingencoentgywsnmgnw acnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaargayt
ayttyccngarccngtnarngtnwsatggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayacntt
yecngengtnmtnecarwgnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecnwsnwsn
aayttyggnacncaraéntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnfartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcnggncc
nwsngtnttymtn'tyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccngargtn
acntgygtngt :tngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg
_gﬂgtngargt.7ayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
.ngtnwsngtretnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaérgartayaartgyaargtn'
wsnaaya-:ggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarccnmgng'
arcencgfgtntayacnmtncenconwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntgym’ngtnaarggntthayCcnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggncarccn
garadyaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
arptnacngtngaysarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgecayga.
rgcnmtncayaaycaytaYacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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UB-15 heavv chain nucleotide seguence (SEQ IE) NO 5¢1)

carathacnmtnaargarwsnggnccnacnmtngtnaarccnacncaracnmtnacnmtn ‘nt
gyacnttywsnggnttywsnmtnwsnacnggnggngtnggngtnggntggathmgncar ncc
nggnaargcnmtngartggmtngcnmtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsn CNWSN.
_mtnaarwsnmgnmtnacnathacnaargayacnwsnaaraaycargtngtnmtnac tgacna
ayatggayccngtngayacngcnacntaytaytgygcncaymgnggngarmtncc tygayta
yvtggggncarggnacnmingtinacngtinwsnwsngenwsnacnaarggneenws gtnttycen
mtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgym gtnaargayt
ayttyccngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenminacnwsng ngtncayvacntt.
_ yccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtn ngtnecnwsnwsi
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsn ayacnaargingaya.
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgyéchCntgyccngcn cneocngtngenggnot
- nwsngtnttymtnttyccnecnaarccnaargayacnmtnatgat snmgnacnccngargin
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtnca ttyvaaytggtavgtngayg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarc ttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayg aargartayvaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtncengcencenathgaraaracnathwgnaaracnaarggncarcenmgng
~arccncargtntayacnmtnocncenwsnmgngargargfgacnaaraaycargtnwsnminac
ntgymtngtnaarggnttytayccnwsﬁgayathgcn ngartgggarwsnaayyggncarccn
garaayaaytayaaracnacncenccnatgmtnga sngayggnwsnttyttymtontaywsna
armtnacngtngavaarwsnmgntggcarcarg aygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmipwsnmtnwsnccnggnaar

Ug-16 heavy chain nucleotide seguence (SEOQ ID NO:592)

_ ﬂnrgtrcarmtng+ngarwsnggnggn:-nmfn~+naarccnggng~nﬂsnm+nmgnm+nvsnt
gygcngcnwsnggnttyccnttyws rgntaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rggnmtngartgggtnwsngenat snwsnwsnwsnwsntayathtaytaygongaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgpgayaaygenaaraaywsnmtntaymtncaratgaaywsnm
‘tnmgngcngargayacngcng-~taytaytgygcnmgngaYmgngtnggngcnacnccngaygc'
nttygayathtggggncargyg acnatggtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggncconwsn
gtnttyccnmtngcnccntzf snmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtng
tnaargaytayttyccn--rccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngt
ncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtn,
ccenwsnwsnaayvttydgnacncaracntayacntgyaaygingaycayaarcenwsnaayacna
argtngayaarac gtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgycengencencengt
ngcnggncanSrgtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacn
.ccngargtna..tgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggt_'
aygtngaydg gtnga.rgtncayaaygcnaaracnaarccmngngargarcarttyaaywsnac
‘nttymgngrngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaar'
tgyaarg'nwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggnc
arcc rnngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargt
nwsfetnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaay
gg arccngaraayaaytayaaracnacnccnecnatgmtngaywsngayggnwsnttyttym
ta_aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngt
Aatgcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnminwsncenggnaar
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Uq-17 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:533)
gargtncarmtnmtngarwsnggnggnggnmtngtncarccnggnggnwsnmtnmgnmtn, nt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnwsntaygcnatgaaytgggtnmgncargcnccnagnaa
rggnmtngartgggtnwsngcnathwsnggnwsnggnggnwsnacntaytaygcnga sngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratg.aywsnm
tnmgngcngargayacngcngtntaytaytgygcnaarga:ggnathgcngtngcrggnacngc
ngartaytaytaytaytaygcnatggaygtntggggncarggnacnacngtna NgtNwsSnwsn
gcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsna- wsSngarwsna
cngcngcnmtnggntgymtngtnaargaytayttyccngarccngtnacng-nwsntggaayws
nggngcnmtnacnwsnggngtncayacﬁttyccngcngtnmtncarwsn-'nggnmtntaywsn
mtnwsnwsngtngtnacngtnconwsnwsnaayttyggnacncaracny avacntgyaaygtng
aycayaarccnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaar gytgygtngartgyecc
nccntgyccngcnccnccngtngcnggnccnwsngtnttymtntt conocnaarcconaargay
acnmtnatgathwsnmgnacpccngargtna,“tgygtng*ngt igaygtnwsnecaygargayc
cngargtncarttyaaytggtaygtngayggngtngargtnc- aaygcnaaracnaarccnmy
ngargarcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmr acngtngtncaycargaytgg
mtnaayggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaar-cnmtnccngcnccnathgaraara
_cnathwsnaaracnaarggncarcenmgngarccencargtntayacnmtnecnccnwsnmgnga
rgaratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtnwtnaarggnttytayccnwsngayath
gongtngartgggarwsnaayggncarccecngaraays daytayaaracnacncencenatgming
aywsngayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtracngtngayaarwsnmgntggcarcargg
naaygtnttywsntgywsngtnatgecaygargc tncayaaycaytayacncaraarwsnmin
wsnmtnwsnccnggnaar »

Ug-18 beavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:534) . .
gargtncarmtnmtngarwsnggnggnconmtngtncarccnggnggnwsnmtnmgnmtnwsnt
gygengenwsnggnttyacnttywsny sntaygenatgwsntgggtnmgncargoencecnggnaa
rggnmtngartgggtnwsngcnath fsnggnwsnggnggnwsnacntaytaygoengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmg: -ayaaywsnaaIaayacnmtntaymtncaratgaaywsmm
tnmgngongargayacngengtp aytaytgygcnaargarggnathgcngcnmgngaywsnta
ytaytaytaygcnatggaygts tggggncarggnacnaangtnacngtnwsnwsngcnwsnacn'
aarggnccnwsngtnttyc: rtngoncontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenm
tnggntgymtngtnaarga ytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmt
nacnwsnggngtncays nttyccngengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtnccn-snwsnaayttyggnacncaracntaYacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaarftngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgycc
ngenccnecngt genggneconwsngtnttymtntiycenccnaarcenaargayacnminatyg
athwsnmgnaCrccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaYgargachngargtnc
arttyaayt--taygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarca
rttyvaayws acnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn-
aargartg yaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsna
aracn-—rggncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgac
naarsg aycargtnwsnmtnaCntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngar
tgg‘arwsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayg
g snttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
sntgywsngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsn
coenggnaar
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Ug-19 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:585)
gargticarmtnmtngarwsnggnggnggnmtngtncarcenggnggnwsnmtnmgnmtny nt
gyacngcnwsnggnttyacnttywsnwsntaygcnatgwsntgggtnmgncargcnccnrgnaa
rggnmtngartgggtnwsngcnathwsnggnwsnggnggnwénacntaytaygcnga wsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncarat- aywsnm
tnmgngcngargayacngcngartaytaytgygcnaargarggnathgcnggnmg ‘gaywsnta
ytaytaytayggnatggaygtntggggncarggnacn&Cngtnacngtnwsnws*gcnwsnacn
aarggncenwsngtnttycenmtangencentgywsnmgnwsnacnwsngarwghacngengenm
tnggntgymtngtnaargaytayttyccngarcengtnacngtnwsntggagywsnggngenmt
nacnwsnggngtncayvacnttycengengtnmtncarwsnwsnggnumtntaywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtneenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgygaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccencentgyce
ngcnccnccngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaar cnaargayvacnmtnatg
athwsnmgnacncongargtnacntgygingtngtngaygtnusptaygargaycengargine
arttyaaytggtaygtngayggngtnga;gtncayaaygcnaa acnaarcCnmgngargarca
rttvaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccnggficcnathgaraaracnathwsna
_aracnaarggncarccnmgngarccncargtntayacnmrnccnccnwsnmgngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggn tytayccnwsngayathgengtngar
tgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayaar. nacncocncenatgmtngaywsngayg
gnwsnttyttymitntaywsnaarmtnacngtngaygarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
_ywsntgywsngtnatgcaygargcnmtncayaa aytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsn
conggnaar B

Un-20 heavy chain nucleotide sequence (SBO ID NO:595)
gargtncarmtnmtngarwsnggnggnggintngincarcenggnggnwsnmtnmgnminwsnt
gyacngenwsnggnttyacnttywsnwgntaygenatgwsntgggtnmgncargencenggnaa
 rggnmtngartgggtnwsngenathwgnggnwsnggnggnwsnacntaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacumtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngengargayacngongaryaytaytgygenaargarggnathgenggnmgngaywsnta
yviaytaytayvggnatggaygtn/ ggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnwsnacn
aarggnccnwsngtnttyce Mtngencontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenm
.tnggntgymtngtnaarga ayttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmt
nacnwsnggngtncavachHttyvecngongtnmtnearwsnwsnggnntntaywsnmitnwsnwsn
gtngtnacngtnecenwshwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargingayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgyce
ngcnccnccngtno'nggncanSngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatg
athwsnmgnacng ngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtnc
arttyaaytogy aygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarca
rtityaayws ,cnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn,-
'aazgarta..artgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsna
aracnaafggncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgac
naaras{cargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccenwsngayathgengtngar
tgggarwsnaayggncarcengaraayaaytayaaracnacncencenatgmtngaywsngayg
gnwanttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
éntgywsngtnatgcaygargenmincayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsn
genggnaar
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Ug-21 heavy chain nucleotide sequence (SEQ I NO:596) .
cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnwsnmtnmgnmtnw;nt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargcnccng-naa
_ rggnmtngartgggtngcnttyathwsngaygayggnwsnacnaartaytaygcnga'~sngtn
aarggnmgnttYacnathwsnmgngayaaywsnatgaayacnmtntaymtncaratc:aywsnm
tnmgngcngargayacngcngtntaytaytgygcnmgnwsntaytaygaywsnws gagntayta
. ytayggnttygaytaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsracnaarggn
ccnwsngtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacng agenminggnt
gymtngtnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsngg genmtnacnws
nggngtncayacnttyccngcngtnmtnca:wsnwsnggnmtntayws Enwsnwsngtngtn
acngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtny-ycayaarccnwsna
ayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyrcnccntgyccngdncc
nccongtngenggneenwsngtnttymtntiyeencenaarcenaa Jayacnmtnatgathwsn
.mgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygﬁnwsncaygargayccngargtncarttya
aytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaa cenmgngargarcarttyaa
ywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncayc- gaytggmtnaayggnaargar
tayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnav‘garaaracnathwsnaaracna
;arggncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnc:nwsnmgngargaratgacnaaraa
ycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytay-~nwsngayathgcngtngartgggar
wsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnrcnccnatgmtngaywsngayggnwsnt
tyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarws.¥gntggcarcarggnaaygtnttywsntg
ywsngtnatgdaygargcnmtncayaaycayta;-cncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggn
aar '

Ug-22 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:596) . _
cargtncarmtngtngarwsnggnggngy gtngtnearccnggnmgnwsnmtnmgnminwsnt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnw;ntayggnatgcaytgggtnmgncargcntcnggnaa
rggnmtngartgggtngcnttyathr ngaygayggnwsnacnaartaytaygcngaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnatgaayacnmtﬁtaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngéngt: aytaytgygcnmgnwsntaytaygaywsnwsnggntayta
ytayggnttygaytaytggggzcarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggn
ccnwsngtnttyccnmtngc-ccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggnt
gymtngtnaargaytayt “ccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnws
nggngtncayacnttyc?ngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtn
acngtnccnwsnwsn.syttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsna
ayacnaargtngayu-racngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcncc
nccngtngcnggnrcnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsn
mgnaénccnga -tnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttya
: aytggtaygt5gayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaa
 ywsnacntty gngtngthsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargar

tayaartu-aargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnéaracna
arggnc-rccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraa
ycarg nwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggar
wsn;;yggncarcéngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnt
tyvtymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcardarggnaaygtnttywsntg
1.sngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggn
Baar '

FIGURE 14K




124/233

Ug-23 heavy chain nucleetide sequence {SEQ ID NO:597)

cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnwsnmtnmgnmtnw;nt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargcnccné'naa
rggnmtngartgggtngcngtnathtggtaygayggnwsnaayaartaytaygcnga'-sngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratg:aywsnm
tnmgngcngargayacngengtntaytaytgygenmgnaaygtnathgaytaytggggncargg
nacnmtngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggneenwsngtnttycenmtygencentgy
wsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaargaytagttyccengarc
cngtnacngtnwsntggaaywsnggngenminacnwsnggngtncayacntg cengongtnmt
ncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecenwsnwgnaayttyggnacn
caracntayacntgyaaygingaycayaarcenwsnaayacnaargtngayaaracngingarm
gnaartgytgygtngartgyccneentgyccngencencengtngenggnecnwsngtnttymt
nttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwénmgnacnccngargtnacntgygtngtn
gtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtarotngayggngtngargtnc
ayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacn'tymgngtngtnwsngtnmt
nacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargarta?aa-tgyaargtnwsnaayaarggn
mtnccngencenathgaraaracnathwsnaaracnaargghcarcenmgngarcencargtnt
ayacnmtnccnccnwsnmgngargafatgacnaaraayc-rgtnwsnmtnacntgymtngtnaa
rggnttytaycenwsngayathgengtngartgggarwgnaayggncarcengaraayaaytay
aaracnacnccncenatgmtngaywsngayggnwsnifyttymtntaywsnaarmtnacngting
ayvaarwsmmgntggcarcarggnaaygtnttywsn gywsngtnatgcaygargcnmtncayaa
ycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnagnaar

Ug-24 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:598)

cargtnecarmingting rﬂsrgguﬁgpg-“g+n~tnﬁarccnggnmgnwsnm+“m"ﬂmthwsn*
gygengenwsnggnttyacnttywsnwgntaygayatgeaytgggtinmgncargencenggnaa
rggnmtngartgggtngengtnath ggtaygayggnwsnathaartaytaygengaywsngin
aarggnmgnttyacnathwsnmgngavaaywsnaaraayacnmmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayaﬁngcngtnfaytaytgygcnmgnggnggngcnacnggngcngartaytt
ycarcaytggggncarggnac mtngtnacngtnwsnwsngocnwsnacnaarggnoeenwsngtn
ttyccnmtngcnccntQYWSNzgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtna
argayvtayttyccengarcc gtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtnca
vacnttycengongtnm carwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccn
wsnwsnaayttyggnagncaracntayacntgyaaygtngaycayaarconwsnaayacnaarg
tngayvaaracngtnggrmgnaartgytgygtngartgycencentgycengencencengingce
nggncenwsngtntfymtnttyconccnaarcenaargayacnmtnatgathwsnmgnacnecn
gargtnacntqu'ngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtayg
'tngayggngtﬁgargtncayaaygcnaéracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnos Sngtnmtnacngtngtncaytargaytggmtnaayggnaargartayaartgy"
- aargtnws: -ayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
CNRENgay ‘concargtntayacnmtnocnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nmitnac tgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggn
carcghgaraayaaytayaaracnacncencenatgntngaywsngayggnwsnttyttymtnt
ayws naarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gc ygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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Upn-25 heavy chaib pucleotide sequence (SEQ ID NO:598) _

cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarCCnggnmgnwsnmtnmgnmtnwant
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnwsntaygayatgcaytgggtnmgncargcnccn-inaa
rggnmtngartgggtngcngtnathtggtaygayggnwsnathaaftaytaygcnga Wengtn
aarggnmgnttYacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgsaywsnm
tnmgngcngargayacngcngtntaytaytgygcnmgnggnggngcnaénggngc gartaytt
ycarcaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggcccnwsngtn
'ttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtngg=tgymtngtna
argaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtna hwsnggnginca
yacnttydcngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngvngtnacngtnccn
wsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaar nwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgy-cngcnccnccngtngc
nggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtn,tgathwsnmgnacnccn
gargﬁnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngafatncarttyaaytggtayg
tngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaaxccnmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmt-aayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraara athwsnaaracnaarggncarc
cnmghgarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngprgaratgacnaaraaycargths
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngaya hgengtngartgggarwsnaayggn
carcéngaraayaaytayaaracnacnccnccnat-u ngaywsngayggnwsntthtymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarrarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gecaygargenmtncayaaycaytayacncaraa wenmtnwsnmtnwsnecnggnaar -

Ux-26 heavy chain nucleotide sequence SEQ 1D NO:5%9%9)

cargtne rmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnwsnmtnmgnmtnwsﬂt
gygcngcnwsnggnttyacnitywsn -ntayggnatgcaytgggtnmgncargcndcnggnaa
rggnmtngartgggtngcngtnath ggtaygayggnwsnaayaartaytaygcngaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmg-wayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tomgngengargayacngengt aytaytgygtnmtnmtntggttyggngaracnttygayta
ytggggncaxggnwsnmtngtracngtnwsnccngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccn
mtngencentgywsnmgnw .acnwsngarwsnacngcngcnmtﬁggntgymtngtnaargayt
ayttyccngarccngtnar.gtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayacntt
.yccngcngtnmtncarw:nwsnggnmtnta?wsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsn
aayttyggnacncarsg ntayacntgyaaygtngaycayaarccnwénaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnmartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcnggncc
nwsngtnttymt 'tyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccngargtn
acntgygtng@--tngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg_'
gngtngargticayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngty tnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaa:gtn
wsnaaya-:ggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarécnmgng‘
arccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraa?dargtnwsnmtnac
ntgym ngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggncarccn
gar4¢yaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
arwtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
r-cnmtncayaaycaytaYacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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Ug-27 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:600)
cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnwsnmtnmgnmtnwznt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargcnccn--naa
rggnmtngartgggtngcngtnathtggwsngayggnwsnaayaartaytaygcnga.~sngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgwaywsnm
tnmgngcngargayacngcngtntaytaytgygcnmgnaaymtnccnttygayta ggggnca
rggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccu tngencen
tgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtnaarg-ftayttyccng
Httycongengt

ymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnrcngargtnacntgygtn
gtngtngaygtnwsncaygargayccngafgtncarttyaavtg- aygtngayggngtngarg
tncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsracnttymgngtngtnwsngt
nmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargart gaartgyaargtnwsnaayaar
ggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracna. ggncarcenmgngarccncarg
tntayacnmtncencenwsnmgngargaratgacnaarag cargtnwsnmtnacntgymtngt
naaxggnttytayccnwsngayathgcngtngartggc-rwsnaayggncarccngaraayaay
tayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggn enttyttymtntaywsnaarmtnacng
tngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt.vsntgywsngtnatgcaygargcnmtnca
yaaycaytayacncaraarwsnminwsnmtnwspCenggnaar

Un-28 heavy chain nucleofide sequence (SEQ ID NO:601) -

cargtncarmtngtngarwsnggnggngg:-tngtncarccnggnmgnwsnmtnmgnmtnwsnt
gygcngcnwspggnt*yacn*tvwﬁnws-+ﬂygg",+ﬂcaytg gtnmgncargoenconggnas
rggnmtngartgggtngcngtnathtc.gaygayggnwsnaaycartaytayacngaywsngtn
"aarggnmgnttvacngtnwsnmgnga aaywsnaaraayacnmtnttymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngcngtﬁt,ytaytgygcnmgnwsncaytayggnggngaytaygayta
yvtayggnatggaygtontggggn drggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggn
ccnwsngtnttyccnmtngcnvcntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggnt
gymtngtnaargaytayttyrcngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnws
nggngtncayacntiyec tcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtn
acngtnccnwsnwsnaa;ttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsna
ayacnaargtngaya—.acngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcncc
neengtngonggneg wsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsn
mgnacnccngarg'nacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttya
aytggtaygtns;yggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaa.'
_ywsnacntt.ngngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargar
tayaartgyLargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracna '
arggncar cnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraa
yeargtp snmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggar
WST&aa ggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnt
tyvt “utntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntg
yw:ngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsuccnggn
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Ug-29 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:602)
cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnwsnmtnmgnmtﬁw t
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargcnccng naa
rggnmtngartgggtngcngtnathtggtaygayggnwsnaayaarmgntaygtngayw ngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayadnmtntaymtncaratg YWSnm
tnmgngcngargayacngcngﬁntaytaytgygcnmgngayggntggcarcarcar cneentt
ygaytaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggn cnwsngtn
ttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtngg gymtngtna
argaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnac wsnggngtnca
yacnttycéngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsng gtnacngtncen
wsnwsnaayttygghacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc wSnaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyc ngencencengtnge
'nggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtn gathwsnmgnacnecen
gargtnacntgygtngtngtingaygtnwsncaygargayccngar tnecarttvaaytggtavg
tngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngar arcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmt ayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggnmtnccngencenathgaraarac athwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgng_ garatgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngaya gengtngartgggarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgm ngaywsngayggnwsnttyttymint
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcar rggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gecaygargcenmtncayaaycaytayacncaraar snmtnwsnmtnwsncdnggnaar

Ug-30 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:603)
cargtncarmtngtngarwsnggnggngg gtngtnecarconggnugnwsnminmgnminwsnt
gygcngcnwsnggﬂttyacnttymgnw cayggnatgecaytgggtnmgncargencenggnaa
rggnmtngartgggtngcngtnatht,gtaygayggnwsnaayaaraaytaygcngaywsngtn
mgnggnmgnttyadnathwsnmgn yaaywsnaaraayacnmtngaymtncaratgaaywsnm
tnmgngengargayacngengtn aytaytgygenngntggggnathwsngencenttygaytg.
ytggggncarggnacnmtngt cngtnwsnwsngansnacnaarggnccnwsngtnttyccn
mtngoneontgywsnmgnws cnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaargayt
ayttyccngarcengtnac gtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayacntt
ycongongtnmincarw wsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecnwsnwsn
aayttyvggnacncara tayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgna rtgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcnggncc
nwsngtnttymin yccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccngargtn
acntgygingtn ngaYgtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg
gngtngargtﬁJayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngt" ﬁnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaayaa ggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncaranmgng
arconca gtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaYcargtnwsnmtnac
ntgym gtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggncarccn
aaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsntthtymtntaywsna
' nacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttyantgywsngtnatgcayga
nmtncayaaycaytayacncaraarwsnminwsnmitnwsnccnggnaar '
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Ug-31 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:604)
gargtncarmtngtngarwsnggnggnggnmtngtncarccnggnggnwsnmtnmgnmtnwant
gygcngcnwsnggnttyacnttyWsngcntaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccnu-naa
rggnmtngartgggtnwsntayathwsnwsnwsnggnmgnacnathtaytaygcnga ‘sngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnmtnttymtncaratg;aywsnm
tnmgngaygargayacngcngtntaytaytgygcnmtntgggcnccnttygayta tggggnca
rggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttycc;'tngcnccn
tgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtnaargu;tayttyccng
arCcngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayac ttycengengt
nmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggn
acncaracntayacntgyaaygtngaycayaartcnwsnaayacnaarc ngayaaracngtng
armgnaartgytgygtngartgyccnccntgyCcngcnccnccngtnqcnggnccnwsngtntt
ymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnfcngargtnacntgygtn
gtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncérttyaaytgn‘aygtngayggngtngarg
tncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsracnttymgngtngtnwsngt
nmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargart.-aartgyaargtnwsnaayaar
ggnmtnccngencenathgaraaracnathwsnaaracnagrggncarccnmgngarcencarg
tntayacnmtndcnccnwsnmgngargaratgacnaaravycargtnwsnmtnacntgymtngt
‘naarggnttytayccnwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncarcengaraayaay
tayaaracnacncencenatgmingaywsngayggny ntiyttymtntaywsnaarminacng
tngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt'isntgywsngtnatgcaygargcnmtnca
yaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnws cenggnaar ' '

Ug-32 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:605)

gargtncarmtngtngarwsnggnggngg:atngtncarccnggnggnwsthnmgnmtnwsnt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnwsxtaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rgghmtnga:tgggtnwsncayathws'wsnwsnwsnmgnacnathtaytachngaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngs aaygcnaaraaywsngtntaymincaratgaaywsnm
tnmgngaygargayacngCngtnt,ytaytgygcnmgngayggntayaaytggaayggnggngg
naaytaytayggnatggaygtn fgggncarggnacnacnginacnginwsnwsngonwsnacn
aarggncenwsngtnttycenpingeneontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenm
tnggntgymtﬁgtnaarga':ayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmt
nacnwsnggngtncayacwttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtnccnws~wsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaarg gayaaracngtngérmgnaartgytgygtngartgyccnccntgycc
ngcnccnccngtngvnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatg
athwsnmgnachfngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtnc
arttYantgg_éygtngayggngtngargtncayaaygchaaracnaarccnmgngargarca
'rttyaaywsn.cnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaYcargaytggmtnaayggn
.aargartay;artgyaargtﬁwsnaayaarggnmtnccngcnccﬁathgaraaracnathwsﬁa
aracnaa -gncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgac‘
naaraa“cargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngar
tggga;wsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayg
gnw-'ttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
ywzntgywsngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsmmtnwsnmtnwsn
Lnggnaar
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Ug-33 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:606)

gargtncarmtngtngarwsnggnggnggnmtngtncarccnggnggnwsnmtnmgnmtn nt
gygcngcnwsnggnttyacnttyWsnwsntaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccnqgnaa
rggnmtngartgggtnwsncayathwshmgnwsnwsnmgnacnathtaytaygcnga fsngtn
aa;ggnmgnttyacnathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnmtntaymtncarats:aywsnm
tnmgngaygargayacngcngtntaytaytgygcnmgngayggntayaaytggaa‘aayggngg
ntaytaytayggnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsﬁgcannacn
aarggnccnwsngtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarw.'acngcngcnm
tnggntgymtngtnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaf:-snggngcnmt
nacnwsnggngtncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtn AVWSIniNwsnwsn
gtngtnacngpnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntqu.ygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgycc
ngcnccnccngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaar-cnaargayacﬁmtnatg
athwsnmgaacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnws ¢aygargayccngargtne
arttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaa=acnaarccnmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtng Acaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngo:ccnathgaraaracnathwsna
_aracnaarggncarccnmgngarccncargtntayacnmTnccnccnwsnmgngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggn'-ytayccnwsngayathgcngtngar
tgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayaar-cnacnccnccnatgmtngaywsngayg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngay:arwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
ywsntgywsngtnatgcaygaxgcnmtncayaaf'aytaYacncaraarwsnmtnwsnmtnwsn
cenggnaar '

Ux-34 heavy chain nuclectide sequence (SEO I NO:606) . : -
gargtncarmtngtngarwsnggnggngg tngtncarccnggnggnwsnmtnmgnmtnwsnt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnw;ntaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rggnmtngartgggtnwsncayath- nmgnwsnwsnmgnacnathtaytaygcngaywsngtn
-aarggnmgnttyacnathwsnmgncayaaygcnaaraaywsnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngaygargayacngengt aytaytgygcnmgngayggntayaaytggaayaayggngg
ntaytaytayggnatggaygt ggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnwsnacn
aarggnecnwsnginttyecy tngoncontgywsSnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnm
tnggntgymitngtnaargyg tayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmt
nacnwsnggngtncayag ttyccngcngtnmtncarwshwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtnccnw:nwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaar-'ngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgycc
ngcnccnccngtngCnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargaYacnmtnatg
athwsnmgnac cngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtnc
‘arttyaaytg}faygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgnga:garca
rttyaayws:acnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn -
aargart«faartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnchathgaraaracnathwsna
aracnam-ggncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgac
naarayycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngar
tggg:rwsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayg
gnr-nttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt

»snthwsngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsn
cocnggnaar : :
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Ugr-35 heavy chain nucleotide sequence {SEQ ID NO:607) :
cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtn acnt
gyacngtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncar aycc
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsnacntaytayaa CCNWSn
mtnaarwsnmgngtnacnathwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaa ptnwsnw
sngtnacngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnmgnggnccntaytayg-'atggaygt
'ntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnw gtnttycen
_mtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgym ngtnaargayt
ayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsne-ngtncayacntt'
yccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtn Cnginecnwsnwan
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsn ayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgycenecentgycenge cnecngtngenggnec
nwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgat- snmgnacnccngargtn
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycengargtnea ttyaaytggtavgtngayg
gngtngargthncayaaygcnaaracnaar cCnmgngargarca ttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnminacngtngtncaycargaytggmtnaaygg aargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathw;naaracnaarggncarccnmgng
arccncargtntayacnmtncCnccnwsnmgngargar- gacnaaraaycargtnwsnmtnac
'ntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcnq'ngartgggarwsnaayggncarccn
garaayaaytayaaracnacncenccenatgmtnga fsngavggnwsnttyttymtntaywsna
armtnacngtngayaarwsmmgntggcarcargg aaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtpwsnmtnwsncenggnaar i

Uy-36 heavy chain nuc!eetide sequence (SEQ ID NO:608
cargtncarmtnecargarwsnggnccnggy tngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtnacnt
ﬂyacrg+nws“gﬂ“ﬂg"vsnathvsnm--ﬂgqggntaytayt""w¢ﬁ+gga+hmgucarcaycc
nggnaarggnmtngartggathggntf athtaycaywsnggnwsnacntaytayaayconwsn
mtnaarwsnmgngtnaayatgwsng'ngayacannaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnw
sngtnacngocngongayacngong ntaytaytgygcnmgngcnmtnmgnggnathgtnmtnat
'ggtntaygtnmtnggngcnmtngayathtggggncarggnacnaargtnacngtnwsnwsngcn
wsnacnaarggncenwsngtnftycenmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacng
cngenmtnggntgymingt dargaytayttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsngg
ngcnmtnacnwsnggngttcayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnﬂ
anwsngtngtnacngt!ccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngayc
ayaarccnwsnaaya_laargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncc
ntgyeongoncency gtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacn
mtnatgathwsnmunacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccng
_argtncartty¢.ytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgnga
'rgarcartty-.ywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtn‘
aayggnaarrartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracna
thwsnaargcnaarggncarcenmgngarcencargtntayacnmtnecnccnwsnngngarga
ratgac--araaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcn
gtnga tgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngayw'
snga ggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaa
vg ttywsntgywsngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsn
mnwsnceonggnaar
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Ug-37 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D NQO:608)

cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnmgnggnggntaytaytggwsntggathmgncar aycc
nggnaarggnmtngartggathggntayathtaycaywsnggnwsnacntaytayaaf ChnwWsn
mtnaarwsnmgngtnaayatgwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaafmtnwsnw
sngtnacngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnmgngcnmtnmgnggna rgthmtnat
ggtntaygtnmtnggngcnmtngayathtggggncarggnacnaargtnacngi wsnwsngen
wsnacnaarggnccnwshgtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnw:ngarwsnacng
cngcnmtnggntgymtngtnaa:gaytayttyccngarccngtnacngtn' ntggaaywsngg
ngcnmtnacnwsnggngtncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsn5gnmtntaywsnmtn
wsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracnta Acntgyaaygtngayc
ayaarccnwsnaayacnaargtngayaaracngtngérmgnaartg tgygtngartgycence
ntgyccngcnccnccngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccaccnaarccnaargayacn
mtnatgathwsnmgnacncengargtnacntgygtngtngtng rgtnwsncaygargayccng
argtncarttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayar genaaracnaarccnmgnga
rgarcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnafngtngtncaycargaytggmtn
aayggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnn ncengenccnathgaraaracna
thwsnaaracnaarggncarccnmgngarccncargin avacnmtncocnoonwsnmgngarga
ratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtn#arggnttytayccnwsngayathgcn
gtngartgggarwsnaayggncarccngaraayaay ayaaracnacnccnccnatgmtngayw
sngayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacnntngayaarwsnmgntggcarcarggnaa
ygtnttywsntgywsngtnatgcaygargcnmtfcayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsn
mtnwsnconggnaar '

Ug-38 heavv chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:609)
cargtncamtncargarwsnggnccn nmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsn nggnggntaytaytggwsntggathmgncarcaycc
nggnaarggnmtngartggathggn ayathtaytaywsnggnwsnacntaytayaayccnwsn
mtnaarwsnmgngtnacnathws tngayacnwsnaaraaycarttywsnminaarminwsnw
sngtrnacngengengayacngc ftntaytaytgygenmgngaygaracngtngtnmgnggnmt
nathmgntaytgytayggnat gaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngcn
wSnacnaarggnccnwsng ttyccnmtngcnccntgywsnmghwsnacnwsngarWSnacng
cngenmtnggntgymtng haargaytayttyccngarcongtnacngtnwsntggaaywsngg
ngcnmtnacnwsngygng ncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsﬁggnmtntaywsnmtn
wsnwsngtnginacn nccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacﬂtgyaaygtngayc
ayaarccnwsnaay_cnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncc
ntgycoengonecn cngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnﬁarccnaarga?acn
mtnatgathwsyy gnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaYCcng
argtnecartt aytggtaygtngayggngtngargtncayaaygdnaaracnaarccnmgnga
‘rgarcartt aayWsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargéytggmtn‘
aayggna ‘gartaYaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracna
thwsna racnaarggncaracnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngarga
ratgf naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcn
" gtn rtgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngayw
811 ayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaaranmgntggcarcarggnaa
tnttywsntgywsngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsn
tnwsnccnggnaar o '

FIGURE 148




132/233

Un-39 heavy chain nucleotide sequence (SEQ I} NO:610)

cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsnéaracnmtnwsnmtn.qyt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarraycc
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaytaywsnggnwsnacntaytayaay CnwWsn
mtnaarwsnmgnathacnathwsngcngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaa rftnaayw
sngtnacngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnmgngaymgnggnggnggrgaytaygg_
nmgnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnwsna Aaarggncen
wsngtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnﬂsngarwsnacngcngv mtnggntgym
tngtnaargaytayttyccngarccngtnécngtnwsntggaaywsnggn-’nmtnacnwsngg'
ngtncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtn= nwsngtngtnacn
gtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngayrayaarccnwsnaaya
cnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycc cntgycongenoonce
ngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaarga_acnmtnatgathwsnmgn
acnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaJccngargtncarttyaayt
ggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarc mgngargarcarttyaayws
nacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycarg»ytggmtnaayggnaargartay
aartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnath::raaracnathwsnaaracnaarg
gncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccn &nmgngargaratgacnaaraayca
rgtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnesngayathgcngtngartgggarwsn
aayggﬁcarccngaraayaaytayaaracnacncc cnatgmtngaywsngayggnwsnttiyt
tymtntaywsnaarmtnacngtngayaarWsnmgo'ggcarcarggnaaygtnttywsntgyws
ngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayac caraarwsnmtnwsnmtnwsncenggnaar

Up-40 beavv chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:611)
cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtnaayt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsn-snggnggntaytaytggWsntggathmgncarcaycc
: nggnaarggnmtngartggathgg-.ayathcaytaywsnggnwsnacntaytayaayccnwsn
mtnaarwsnmgnathacnathWSrgcngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnaayw
sngtnacngcocngongayacnyg -gtntaytaytgygcnmgngaymgnggnggnggngaytaygg
nmgnatggaygtntggggncnrggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnwsnaCnaarggnccn
wsngtnttycenmtngeng ntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgym
tngtnaargaytayttybcngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsngg
ngtncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacn
gtnccnwénwsnaay tyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaaya
cnaargtngayaar-cngtngarmghaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcncgncc
ngtngcnggnccrwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgn
acncengarg "acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaayt-
ggtaygtng;_ggngtngargtncayaaygcnaaracnaargcnmgngargarcarttyaayws
nacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartay
aartgy-:rgtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracﬂathwsnaaradnaarg
gncaryg nmgngarccncargtntayacﬁmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraayca
rgtn-snmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarﬂsn
aa ngncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyt
t;«tntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgyws
~gtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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Up-41 hegvy cham nuclectide sequence {SEQ ID NO:612)

cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtn fent
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncar aycc
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsnacntaytayaa cenwsn
‘mtnaarwsnmgnathacnaarwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsmmtnaapmtnwsnw
sngtnacngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnmgnwsnaayaaytaygg tgyttvge
nmtntggggnmgnggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggncc wsngintty
ccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggnt- ntngtnaarg
aytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnw Fnggngtncavac
nttyccngengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtnginacngtncenwsn
wsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtﬁgaycayaarccn- naayacnaargtng
ayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcngg
ncenwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccongar
gtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargt_ arttyaaviggtayging
'ayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymg
ngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaafggnaargartayaartgyaar
gtnwsnaayaarggnmtnccngencenathgaraaracnatiwsnaaracnaarggncarcenm
gngarccncargtntayacnmtncconconwsmagngargsy Yratgacnaaraaycargtnwsnmt
nacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgvngtngartgggarwsnaayggncar
ccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtn-;ywsngayggnWsnttyttymtntayw
snaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarrcnaaygtnttywsntgywsngtnatgca
ygargenmtncayaaycaytayacnCaraarws Htnwsnmtnwsncconggnaar '

Ug-42 heavy chain nucleotide seguence (SEQ ID NO:613)

ﬁafgtncarmtncargarwsrggnccngq"mtnntnaarcanSﬂcaracnwtnwsnm+naﬂht
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnws ggnggntaytaytggwsntggathmgncarcayce
nggnaarggnmtngartggathggnt {vathcaywsnwsnggnwsnacntaytayaayccnwsn
minaarwsnmgnathiacnaaiwsngh ngayacnwsnaaraaycarttywsnminaarmtnwsnw
sngtnacngcngcngayacngcntintaytaytgygcnmgnwsnaayaaytayggntgyttygc
nmtntggggnmgnggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnaqnaarggnccnwsngtntty
cecnmtngoencontgywsnmy snacnwsngarwsnacngcengenmtnggntgymtngtnaarg
aytayttyccngarccngt--cngtnwsntggaansnggngcnmtnacnwsnggngtncayac
nttyccngcngtnmtnca=wsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsn
wsnaayttyggnacncw'acntayaCntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaargtng
ayaaracngtngarmq-aartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcngg
nccnwsngtnttym'nttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccngar

gtnacntgygtn."ngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtng .

ayggngtngari ncayaaygcnaaracﬁaarécnmgngargarcarttyaaywsnacnttymg
ngtngtnwsnrtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgYaar‘
gtnwsnaay? arggnmtncengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarcenm

gngarcoy argtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmt
nacntgy tngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggncar
ccnga aayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntayw
sna...tnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgca
yga gcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar '

FIGURE 14U




134/233

Ug-43 heavvy chain nucleoﬁde sequence (SEQ ID NO 614)

cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtn nt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncar
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaytaywsnggnwsnacntaytayaay cnwsn
mtnaarwsnmgngtnacnathwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaar tnwsnw
sngtnacngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnwsnggntayaaytaygg tntayta
ytaygaywsnwsnggntayccnwsntaytaytayggnatggaygtntggggnca gnacnacn
_gtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccnmtngcncc tgywsnmgnw
snacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtnaargaytayttyc garccngtnac
ngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayacnttyccng ginmtncarwsn
wsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaayt yvggnacncaracnt
ayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaargtngayaar ngtngarmgnaartg
ytgygtngartgyccncentgycengencencengtngenggneen sngtnttymtnttyccn
ccnaarcenaargayacnmtnatgathwsnmgnacncengargtn entgvgtngtngtngavg
tnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtnga gngtngargincayaaygce
naaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnacnttymg gtngtnwsngtnminacngtn
gtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaa gtnwsnaayaarggnminceng
cnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc gngarconcargtntayacnmi
ncenccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtow tnacntgymtngtnaarggntty
tayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayg ncarccngaraayaaytayaaracna
cncencenatgmtngaywsngayggnwsnttyttyn ntaywsnaarmtnacngtngayaarws
nmgntggecarcarggnaaygtnttywsntgywsn natgcaygargonmtncayaaycaytay
acncaraarwsnmtnwsnmitnwsneonggnaar

Ug-44 heavy chain nucleotide sequence (SE@ ID NO:615)
cargtncarmtncargarwsnggnccnggw'tngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtnacnt
yacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsrggngaytaytaytggaaytgggtnmgncarcaycc
nggnaarggnmtngartggathggnts-athtaytaywsnggnggnacntaytayaayccnwsn
mtnaarwsnmgngtnacnatbwsng_Jgavacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnttyw
sngtnaCngcngcngayacngcng'ntayttytgygcnmgnacntaytaygayathmtnacngg
ntayecenttytayttygaytay Jgggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcenwsnacn
aarggnconwsngtnttycoenpingencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenn
tnggntgymtngtnaargay*ayttyccngarccngtnacngﬁnwsntggaaywsnggngcnmt
nacnwsnggngtncayac tycengengtnmincarwsnwsnggnetntaywsnntnwsnwsn
gtngtnacngtncanSa1snaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargt»gayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgycc
ngenoencoengtng Aggnccnwsnginttymtnttycenccnaarcenaargayacnminaty
athwsnmgnacncg gargtnacntgygtngtngtngaygtanncaygargayccngargtnc
arttyaaytggtJygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarca
_rttyaaywsnaanttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn
aargartay-.rtgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsna'

naaraayfargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngar
fsnaayggncarcengaraayaaytayaaracnacneoncenatgmingaywsngayg
' tyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
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Ua-45 heavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NO:616)
cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtn ent
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggngaytaytaytggaaytgggtnmgncargaycc
nggnaarggnmtngartggathggntayathtaytaywsnggnggnacntaytayaayccnwsn
mtnaarwsnmgngtnacnathwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarrtnttyw
_sngtnacngcngengayacngengtntayttytgygenmgnacntaytaygayat fitnacngg
ntaycenttytayttygaytaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwspgenwsnacn
aarggneenwsngtnttycenmtngoncentgywsnmgnwsnacnwsngarwsgacngengenm
tnggntgymingtnaargaytayttycengarcengtnacngtnwsntggagywsnggngenmt
nacnwsnggngtncayacnttycengengtnmtncarwsnwsnggnmtntgywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtnecenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyadygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncentgycc
ngcneencengtngenggnecnwsngtnttymtnttycencenaarg naargayacnmtnatg
athwsnmgnacncengargtnacntgyvgtngtngtngaygtnwsngaygargayccngargtnc
arttyaavtggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcCCnmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtptaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtncengcgcenathgaraaracnathwsna
aracnaarggncarcenmgngarcencargtntayacnmticoencenwsnmgngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnt taycecnwsngayathgengtngar
tgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayaara- acncenccnatgmtngaywsngayyg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayag drwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
ywsntgywsngtnatgcaygargenmincayaay Ayiayacncaraarwsnmtnwsnomtnwsn
conggnaar

Un-46 heavy chain pucleotide sequence (SEQ 1D NO:617)
cargtncarmtncarcartggggngcngg.:tﬂmtnaarccnwsngnTaﬂnmtﬂwsnmtnacnt
gygcngtntayggnggnwsnttywsnggrtaytaytggwsntggathmgncarccnccnggnaa
rggnmtngartggathggngarathagycaywsnggnwsnacnaaytayaayccnwsnminaar
wsnmgngtnacnathwsngtngayaghwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnwsngtna
cngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnmgnggnggntaywsnwsnwsntggtaytggtt
ygaycentggggncarggnaciu ngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtn
“tityconmingencentgyws rgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtna
argaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtnca
yvacnttyecengengtnmt arwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtneen
wsnwsnaayttyggnac aracntayacntgyaaygtngaycayaarCCnwsnaayacnaarg
tngavaaracngtngaymgnaartgytgygtngartgyccncentgyccngencencengtnge
nggnccnwsngtntt:-tnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccn
gargtnacntgyg gtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtayg
tngayggngtnga gtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwg ngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnwsn-qyaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarcéncargtntayacnmtncconeenwsnngngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacnrgymtngtnaarggnttytaycansngayathgcngtngartgggarwsnaayggn
carcengdaraayaaytayaaracnacncconccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnéarmtnacngtngayaarwsnmgntggearcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
geaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsmmtnwsnmtowsnccenggnaar
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Ug-47 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:618)
cargtncarmtncarcartggggngcnggnmtnmtnaarccnwsngaracnmtnwsnmtn-=nt
gygcngtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggathmgncarccnccnucnaa
rggnmtngartggathggngarathaaycaywsnggnwsnacnaaytayaaycenwsigtnaar
wsnmgngtnacnathwsngtngayagnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnrsngtna
cngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnmgnggnggntaywsnwsnwsntgg tytggtt
ygaycentggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggn cnwsngtn
ttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggrtgymtngtna
argaytayttyccngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacy wsnggngtnea
yacnttycengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsng gtnécngtnccn
wanwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcgnwsnaayacnaary
thgayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgycrngchccnccngtngc
nggncenwsngtnttymtnttycenconaarconaargayacnmtngtgathwsnmgnacncen
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngar;’ncarttyaaytggtayg
tngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmt Aayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggnmtncengencenathgaraaracpathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayatigengtngartggyarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnaanCnccnatgm "gaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarc ggnaaygtnttywsntgywsnginat
gcaygargcnmtncayaaycaytayacncarasarwgnmtnwsnminwsnccnggnaar

Ugp-48 heavy chain nucleotide sequence (SEQ'TD NO:618)
cargtncarmtncarcartggggngcﬁgg.mtnmtnaarCHﬂMQﬂﬂaTaﬂnm+nysnmtnacv+
gygcngtintayggnggnwsnttywsnggn avtaytggwsntggathmgnearconcenggnas
rggnmtngartggathggngarathaay caywsnggnwsnacnaaytayaayccnwsnmtnaar
wsnmgngtnacnathwsngtngayac’wsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnwsngtna-
»cngcngcngayacngcngtntayta.tgygcnmgnggnggntaywsnwsnwsntggttytggtt
yvgayccontggggncarggnacnmy gtnacngtnwsnwsng¢nwsnacnaarggnccnwsngtn
ttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtna
argaytayttyccngarccnq'nacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtnca
vacnttycengengtnmtngarwsnwsnggnmintaywsnmitnwsnwsngtngtnacngtneen
wsnwsnaayttyggnacngaracntayacntgyaaygtngaycayaarcenwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarfignaartgytgygtngartgyccencentgycengencencengingc
nggnccnwsngtntt;wtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacngcn
gargtnacntgygt'gtngtngaygtnwsncaygaxgayccngargtncarttyaaytggtayg
tngayggngtnga gtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnw gtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnwsnag aarggnmtnccngcuccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarc'ncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntg -tngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggn
carccngAraayaaytayaaracnacncconccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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- Uy~49 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NQG:618)

cargtncarmtncarcartggggngcnggnmtnmtnaarccnwsngaracnmtnwsnmtnacrt

cnmgngarccncargtntayacnmtnccncanSnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nntnacntgymingtnaarggnttytaycenwsngayatigengtngartgggarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacncecnccnatgmtigaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcﬁrggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarw, nmtnwsnntnwsneonggnaar

Ug-50 heavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NO:618)

cargtncarmincarcartggggngecn gFminmtnaarcecnwsngaracnmtnwenminacnt
gygcngtntayggnggnwsnttywsngt.taytaytggwsntggathmgncarccnccnggnaa
rggnmtngartggathggngarathaaycaywsnggnwsnacnaaytayaaycenwsnminaar

wsnmgngtnacnathwsngtngayagnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnwsngina

cngengengayacngengtntaytédytgygenmgnggnggntaywsnwsnwsntggttytggtt o

ygayccentggggncarggnacngtngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggnccnwsngtn
ttycenmtngoncentgyws Mgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtna
argaytayttyccngarcepftnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtnca
vacnttyeccngengtnmtpcarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngincen
wsnwsnaayttyggnaciicaracntayacntgyaaygtngaycayaarcenwsnaayacnaarg
tngavaaracngtnga ngnaartgytgygtngartgycencentgycengenceencenginge
nggnccnwsngtnt-ymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccn
gargtnacntgygfngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtayg
tngaYggngtncargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt_'
gngtngtn'sngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnws -ayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngartcencargtntayacnmtnoencenwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
mmtnacHtgymtngtnaarggnttytayccenusngayathgengtngartgggarwsnaayggn
carcofigaraayaaytayaaracnacnccncecnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymint
aywg aarmtnacngtngayaarwénmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gc-ygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar

FIGURE 14Y




1381233

Ux-51 heavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NO:619)
cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsngaracnmtnwsnmtn.cnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsntaytaytggwsntggathmgncarccngcnggnaa
rggnmtngartggathggnmgnathtayacnwsnggnacnacnaaytayaayccnws'"tnaar
wsnmgngtnacnatgwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnws sngtna
cngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnmgngayggntaywsntayggnca ‘taytayta
ytayggnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngcnws acnaarggn
ccnwsngtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacng genmtnggnt
gymtngtnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsng- gonmitnacnws
nggngtncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntayws Fnwsnwsngtngtn
-acngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtn-cycayaarccnwsna
ayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcncc
nccngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaaraayacnmtnatgathwsn
mgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncayg= gayccngargtnearttys
aytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaa
ywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycaz gaytggmtnaayggnaargar
tayaartgyaargtnwsnaayaarggnminccngcncCnay garaaracnathwsnaaracna
arggncarccenmgngarcencargtntayacnmtnecencg wsnmgngargaratgacnaaraa
ycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycvnwsngayathgcngtngartgggar
wshaayggncarccngaraayaaytayaaracnacncs nccnatgmtngaywsngayggnwsnt
tyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarws-1cntggcarcarggnaaygtnttywsntg
ywsngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayncncaraarwsnmtannmtnwsnccnggn
aar

Un-52 heavy chaip npucleotide sequence (SE€) ID NO:620)

ccargincarmtncargarwsnggnccnggy tngtnaarccnwsngaracnmtnwsnmtnacnt
gyacnginwsnggnggnwsngtowsnwsa ggnggnwsntaytggwsntggathmgncarccncc
nggnaarggnmtngartggathggnts athtaytaywsnggnwsnacnaaytayaayccnwsn
mtnaarwsnngnginacnathwsnat gtnacnwsnmgnaaycarttywsnmtnaarmtnwsnw
sngitnacngongengayacngeng ntaytaytgygenmgnwsngenminmgntayttygayty
gmtnttywsngaygtnwsngays htggggncarggnacnatggtnacngtnwsnwsngcnwsn
acnaarggnccnwsngtnttyvcnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcng
cnmtnggntgymingtnaa Gaytayttycengarcengtnacngtnwsniggaaywsnggnge
nmtnacnwsnggngtnca acnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsn
wsngtngtnacngtnecy fwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycaya
arconwsnaayacnad gtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntg
yocongcocnconoeng gcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtn
atgathwsnmgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngarg
tnearttvaay ggtaygtngayggngtingargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngarga

recarttyaayw nacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaay..

ggnaargarrayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathw
snaaracngarggncarccnmgngarcencargtntayacnmtnccncenwsnmgngargarat
gacnaars aycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtn
gartg--arwsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsng
ayggrwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygt
ntty sntgywsngtnatggaygargcnmtncayaaycaytayacﬁcaraarwsnmtnwsnmtn
wghconggnaar
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Ug*SS heaﬂ chain nucleotide seguence (SEQ ID NO:620)

cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsngaracnmtnwsnmtnafnt
gyacngtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnggnwsntaytggwsntggathmgncarc nce
nggnaarggnmtngartggathggntayathtaytaywsnggnwsnacnaaytayaay nwsn
ntnaarwsnmgngtnacnathwsnathgtnacnwsnmgnaaycarttywsnminaarginwsnw
sngtnacngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnmgnwsngcnmtnmgntayftygaytg
'gmtnttywsngaygtnwsngayathtggggncarggnacnatggtnacngtnws--sngcnwsn
acnaarggnccnwsngtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsnga? snacngeng
cnmtnggntgymtngtnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntguaaywsnggngc
nmtnacnwsnggngtncayvacnttyccngengtnmincarwsnwsnggnm taywsnminwsn
wsngtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycaya
arccnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgyg'ngartgyccncdntg
yccngcnccnccngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccn.Jrccnaargayacnmtn
atgathwsnmgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtngsncaygargayccngarg
tncarttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygc-;aracnaarccnmgngarga
rcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngt gtncaycargaytggmtnaay
ggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccrgcnccnathgaraaracnathw
snaaracnaarggncarccnmgngarccncargtntayac mtnccnecnwsnmgngargarat
‘gacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggs ttytaycenwsngayathgengtn
gartgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayag acnacncconcenatgmtngaywsng
ayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygt
nttywsntgywsngtnatgcaygargcnmtncay-:ycaytayacncaraarWSnmtnwsnmtn
wsneonggnaar .

Ug-54 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:621
gargincarmtngtncarwsnggngenga “tnaaraarccngﬂngarwsnmtnaarathwhnt
gyaarggnwsnggntaymgnttyacnwsftaytggathggntgggtnmgncaratgccnggnaa
rggnmtngartggatgggnathathta congaygaywsngayacnmgntaywsneccnwsntty
carggncargtnacnathwsngcnga aarwsnathwsnaongentaymincartggwsnwsnm:
'tnaargcnwsngayacngcnatgtJytéytgygcnmgncaraarwsntayggntaywsntaytt
ygaytaytggggncarggnacny ngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggneenwsngtn
tiyconmingencentgyws wgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtna
argaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtnca
vacottycengengtnmt arwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecn
wsnwsnaayttyggnacpCaracntayacntgyaaygingaycayaarcenwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngay ymgnaartgytgygtngartgyccencentgycengencencengtingc
nggnecenwsngtnt utnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccn
gargtnacntgyg gtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtayg
tngayggngtng‘rgtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwd ngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy,
.aargtnwsn--yaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarvcncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacny gymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggn
carcg -araayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsn.armtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gca,gargcnmtncayaayqaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar
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Us-55 heavy chain nucleotide sequence QS‘EQ ID NO 622y

gargtncarmtngtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngarwsnmtnaarathpsnt

rggnmtngartggatgggnathathtayccngaygaywsngaygcnmgntaywsncc.
carggnéargtnacnathwsngcngayaarwsnathaayacngentaymtncartggy
tnaargcnwsngayacngcnatgtaytaytgygcnmgncarggntayggnwsnggrtggggnta
yttygaytaytggggnecarggnacnmtngtnacnginwsnwsngenwsnacnas, ganconWwsn:
gtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnm'Vggntgymtng
tnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmr-acnwsnggngt
ncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwanFngtngtnacngtn
cenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygingaycaygarcenwsnaayacna
argtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccn gyccngeneencengt
ngcnggneconwsngtinttyminttycencenaarcconaargayac ptnatgathwsnmgnach
cengargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayce dargtncarttyaaytggt
aygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmg--argarcarttyaaywsnac
. nttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytdgg tnaayggnaargartayaar
tgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgara.:acnathwsnaaracnaarggnd
arccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnm--gargaratgacnaaraaycargt
.nwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsng~yathgcngtngartgggarwsnaay
ggncarcongaraayaaytayaaracnaCnccncceng gmtngaywsngayggnwsattyttym
_tntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggo'rcarggnaaygtnttywsntgywsngt
'natgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaruarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar

Ug-56 heavy chain miéleétide sequence (SEQTD N{:623)

gargtncarmtngtncarwsnggngcngar,tnaaraarccnggngarwsnmtnaarathwsnt
gyaargy ﬁsnggntaywsnttyacnws* aytggathggntgggtnmgnoaratgoconggnaa
rggnmtngartggatgggnathathtawrcnggngaywsngayathmgntaywsncansntty
carggncargtnacnathwsngcnga;aarwsnathwsnacngcntaymtncartggwsnwsnm
tnaargenwsngayacngcnatgtagytaytgygenmgnecarggnmingengtngenggnacnws
ntaytaytaytaytayvggnatgg vygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngen
wsnacnaarggncenwsngtntfycenmingcncentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacng
cngcnmtnggntgymtngtn-argaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsngg
ngcnmtnacnwsnggngtnvayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtn
wsnwsngtngtnacngtn'cnwsnwsnaayttyggnacﬁcaracntayacntgyaaygtngayc
ayaarccnwsnaayacndargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycence
ntgyccngcnccncc-1tngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacn
mtnatgathwsnmg acnccngargtnacntgygtngingtngaygtnwsncaygargayccng
argtngarttyaavtggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgnga_
rg&xdarttya# snacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtn

aayggnaarg..tayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracna‘

'thwsnaaravnaarggncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngarga
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Ug-57 heavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NG:624)
cargtncarmtncarcarwsnggncqnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtn
gygcnathwsnggngaywsngtnwsnwsntaywsngcngcntggaaytggathmgncarj
nwsnmgnggnmtngartggmtnggnmgnacntaytgymgnwsnaartggtayaayga Caygon
gtnwsngtnaarwsnmgnathacnathaayccngayacnwsnaaraaycarttyws.utncarm
tnaaywsngtnacnccngargayaCngcngtntaytaytgygcnmgngaymgngcrgtngcngg
ntaytaytayggnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnws:
aarggnccnwsngtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarw’“acngcngcnm
tnggntgymtngtnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntgga~ywsnggngcnmt
nacnwsnggngtncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtn Aywsnmitnwsnwsn
gtngtnabngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgy-.ygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargtngayaaracngtngaxmgnaartgytgygtngartgyccnccntgycc
ngcnccnccngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarfcnaargayacnmtnatg
athwsnmgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnws aygargayccngarginge
arttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtfcaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngf:ccnathgaraaracnathwsna
aracnaarggncarccnmgngarccncargtntayacnm:.ccnccnwsnmgngargaratgac
_naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngthaarggnt*ytayccnwsngayathgcngtngar
tgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayaard-nécnccnccnatgmtngaywsngayg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngay—»rwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
ywsntgywsngtnatgcaygargcnmtncayaayraytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsn
conggnaar

yent

Ux-58 heavy chain nuclestide sequence (SPO D NO:604)
gargtncarmtngtngarwsnggnggng;_,tngtncarccnggnggnwsp'tnmgnmtnwsnt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsngfntaywsnatgaaytgggtnmgncargchcnggnaa-
rggnmtngartgggtnwsntayathw;nwsnwsnggnmgnacnathtaytaygcngaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgﬁn-yaaygcnaaraaywsnmtnttymtncaratgaaywsnm
tnmgngaygargayacngcngtnraytaytgygcnmtntgggcnccnttygaytaytggggnca
rggnacnmtngtnacngtnwsn~sngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccnmtngcnccn
tgywsnmgnwsnacnwsnga snacngcngcnmtnggntgymtngtnaargaytayttyccng
arccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtncayacnttyccngcngt
nmincarwsnwsnggnm {taywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggn
acncaracntayacntm'aaygtngaycayaarccannaayacnaargtngayaaracngtng
armgnaartgytgygrngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcnggnccnwsngtntt
ymtnttyccnccn.:rccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccngargtnacntgygtn
gtngtngayvgtny ncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayggngtngarg
-tnuayaaygcn;aradnaarccnmgngargartarttyaaywsnacnttYmgngtngtnwsngt

tntayacA tnccnccnwsnmgngargaratgadnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngt
naarggrttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggncarccngaraayaay
taya;;acnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacng
tng-.aarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcaygargcnmtnca
yaﬂycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar '
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U-V, -1 light chain variable region nuclestide sequence (SEQ ID NO:625)

gaygtngtnatgcancarWsnccnytnwsnytnccngtncanytnggncarccngcnwsna-hw'
sntgymgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantaYytnaaytggtty arca
rmgnccnggncarwsnccnmgnmgnytnathtayaargtnwsnaaytgggaywsnggnq neen
gaymgnttyaayggnwsnggnwsnggncangayttycanytnaarathwsnmgngtn9argcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsncancaytggccnathtanttygg= arggnca
nmgnytngarathaar ' '

. U-Vy-2 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:626Y
gaygtngtnatgcancarwsnccnytnwsnytnccngtncanYtnggn Arcengenwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycanta.;'naaytggttycarca
rmgnccnggncarwsnccnmgnmgnytnathtayaargtnwsnaay'gggaywsnggngtnccn
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytnaar:thwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytaytgyathcarggncancaytggcc'cancanttyggncarggnca
nmgnytngarathaar

1J-V,-3 light chain variable region nucleotide sequence/ (SEQ 1D NO:627)
gaygtngtnatgcancarwsnccnytnwsnytnccn- ncanytnggncarccngcnwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayqgnaaycantayytnaaytggytncarca
rmgnccnggncarwsnccnmgnmgnytnathtayaargtnwsnaaytgggaywsnggngtnccn
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncanga tycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcargg'cancaytggccnathcanttyggncarggnca
nmgnytngarathaar :

1J-V,-4 lisht chain variable region nutleotide sequence (SEQ D NO:627)
gaygtngtnatgcancarwsnccn3'nwsnytnccngtncanytﬁggncarccngcnwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaaytggytncarca
IMgNCCNggnCarwsnccenmg ugnytnathtayaafgtnwsnaaytgggayﬁsnggngtnccn
gaym@nttywsnggnwsng-vusnggncangayttycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytay gyatgcarggncancaytggccnathcanttyggncarggnca
nmgnytngarathaar _ : o

U-V,-5 light chain yériable region nocleotide sequence (SEQ ID NO:628)

Gayathgtnatg ancarcanccnytnwsnytnwsngtncanccnggncarccngcnwsnathw
sntgyaarwsn sncafﬂsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntaytggtayytnca
raarcengg: arcencencarytnytnathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgntt: snggnwsnggnWsnggncangayttycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argavygt ggngtntaytaytgyatgcarggnathcarytnccntgywsnttyggncarggnca
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{-V,-6 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:629)
gayathgtnatgcancarcanccnytnwsnytnwsngtncanccnggncarccngcnwsn thw
sntgyaarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntaytggta tnca
raarccnggncarccnccncarytnytnathtaygargtnwsnaaymgnttywsngg tneen
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytnaarathwsnmgngt gargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathcarytnccnytncanttygg ggnggnca
naargtngarathaar .

U-V.-7 lisht chain variable region nucleotide sequence ( SEQ I NO:629
gayathgtnatgcancarcanccnytnwsnytnwsngtncanccnggn arccngenwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcanta ntaytggtayyﬁnca
raarccnggncarccnccncarytnytnathtaygargtnwsnaa gnttywsnggngtnecn
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytnaa athwsnmgngingargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathcarytnc ytncanttyggnggnggnca
naargtngarathaar

U-V,-8 light chain variable region nuclestide sequengé (SEQ 1D NO:630)

gayathgtnatgcancarcanccnytnwsnytnwsngtncanccnggncarccngcnwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnythytncaywsngayhgnaarcantayytntaytggttyytnca
raarccnggncarccnccndarccnytnathta,uargtnwsnaaymgnttywsnggngtnccn
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncanga ttycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsfathcarytnccnathcanttyggncayggnca
nmgnytngarathaar

‘tnwsnytnwsngtncanccnggﬁcarccugcnwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnyt tncaywsngayggnaarbantayytntaytggttyytnca
raarccnggncarccnccncarccnytnathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggngtnccn
gaymgnttywsnggnwsnggrwsnggncangayttycaﬁytnaazathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntayt tgyatgcarwsnathcarytnccnathcanttyggncayggnta
nmgnytngarathaar

U-V,-11 Jight chain/ariable region nacleotide sequence { SEQ ID NO:631)

gayathcaratg ancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaYmgngtncanathc
antgymgngcn_sncarggnathgcnaaytayytngcntggtaycarcaraarccnggnaargt
ncenaaryt ‘tnathtaygtngchwananytncarwsnggngtnccﬁwsnmgnttywsnggn'
WSnggnws ggncangayttycanytncanatthnwsnytncarccngargaygtngcncant
caraaytayaaywsngcnccnttycanttyggnccnggncanaargtngayathaar
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U-V,-12 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:632)
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncan tha -

thtgymgngenwsncarggnathwsnaaygayytngentggtaycarcaraarcengg argt
nccnaarytnytnathtaygcngcnwsncanytncarwsnggﬂgtnccnwsnmgntt snggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarccngargaygt cncant

aytaytgycaraartayaaywsngtnccnytncanttyggnggnggncanaargt’garathaar‘

U-V;-13 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NG:63 :
aayathgtnatgcancarcanccnytnwsnwsnccngtncanytnggnc cengenwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnytngtncaywsngayggnaaycantayy wsntggytncarca
rmgnccnggncarccnccnmgnytnytnathtayaarathwsnaaym nttywsnggngtacen
gaymgnttywsnggnwsnggngcnggncangayttycanytnaar hwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgeargencancartityceng 'ycapt*‘"ggnccnggnca
naargtngayathaar ‘

" [-V,-14 light chain variable region nucleotide sequence/ASEQ ID NO:633) -

aayathgtnatgcancarcanccnytnwsnwsnccngt canytnggncarccngcnwsnathw
sntgymgnwsnwsnearwsnytngtnecaywsngayd aaycantayytnwsntggytncarca
rmgncenggncarcencenmgnytnytnathtaya athwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwsnggngenggneangayt ycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argayg‘cnggngtntay’caytgyatgcargcnc neartiyceoncaycanttyggneoenggnca
naargtngayathaar

U-V,-15 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:634)
garathgtnatgcancarcancenyt wsnwsnoengtncanytnggnearcengenwsnathw
SNLgVMgNWSNWsSNearwsnytng caywsngayggnaaycantayytnwsntggytncarca
ragnccnggncarcenccnngny ytnathtayaarathwsnaaymgnttywsnggngtncen
gaymgnttywsnggncangygng nggncangayttycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytay yatgcargcncancarttyccncaycanttyggnggnggnca
naargtngarathaar .

U—VL-IG light chain vafiable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:635)

garathgtnytnca carwsnccnggncanytnwsnytnwsnccnggngarmgngcncanytnw'
sntgymgngenws carcangtnathwsnwsntayyingentggtaycarcaraarccenggnea
rgcnccnmgny ytnathwsnggngcnwsnwsnmgngcncanggnathccngaymgnttywsn .
gUnwWenggnw nggncangayttycanytncanathwsnmgnytngarccngargayttygcng '
carcartayggnwsnwsnccnmgncanttyggncarggncanaargtngarat
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U-V,:-17 light chain variable region nucleotide sequence {SEQ ID NO:636)
garathgtnytncancarwsnccnggncanytnwsnytnwsnccnggngarmgngcncar
sntgymgngcnwsncarwsngtannmgnytngcntggtaycarcaraarccnggnca-gcncc
nmgnytnytnathtayggngcnwsnmgnmgngcncanggnathccngaymgnttyw ggnwsn
ggnwsnggncangayttycanytncanathwsnmgnytngarccngargayttyg ngtntayt .
aytgycarcartayggnwsnwsnccnmgnwsnttyggncarggncanaarytngtrathaar'

U-V-18 light chain variable region nucleotide seq
gayathcaratgcancarwsnccnwsannytnwsngcnw ]
antgymgngcnwsncarggnathmgnaaygayytnggntggtaycar.-raarccnggnaargc
nccnaarmgnytnathtaygcngcnwsnwsnYtncarwsnggngtnocnwsnmgnttywsnggn
wsﬂggnwsnggncangarttycanytncanathwsnwsnytncarrcngargayttygcncant
aytaytgyytncarcayaaywsntayccnccncanttyggncarcgncanaargtngarathaar

U-V,-18 light chain variable region nucleotide sec g _
gayathgtnatgcancarwancngaywsnytngcngt..snytnggngarmgngcncanatha
aytgyaa:wsnwsncarwsngtnytntaywsnwsnaa,aaYaaraaytayytngtntggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarytnttyathtaftgggcnwsncanmgngarwsnggngtn
cengaymgnttycanggnwsnggnwsnggncangs ttycanytncanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngcngtntaytaytgycarcartm taywsnttycentggcanttyggncargg
ncanaargtngarathaar ' '

U-V,-20 light chain variabie region nuciéotide sequence (SEQ ID NO:638)
gayathgtnatgcancarwsnccnga snytngcngtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwshwsncarwsngtnyt aywsnwsnaayaayaaraaytayytngtntggtayca
rearaarconggncarcconecenaa ytnttyathtaytgggcnwsncanmgngarwsnggngtn
-congaymgnttycanggnwsngyg wsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngengtntayt tgycarcartaytaywsnttycéntggcanttyggncargg
ncanaargtngarathaar ' '

U.V,-21 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:639)
gayathgtnatgcan arwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnws' arwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngcntggtayca
TCaraarccngg arccnccnaarytnytnathtaytgggcnwsnqanmgngarwsnggngtn
cchgaymgntty snggnWSnggnwsngghcangayttycanytncanathwsannytncarg
cngargaygt gcngtntaytaytgycarcartaytaywsncancantggcanttyggﬁcargg
ncanaargtiigarathaar '
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U-V,-22 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:6403
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcncat
aytgyaarwsnwsncaraaygtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngcntggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtaytgggcnwsncanmgngarws.ggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnw hytncarg
cngargaygtngcngtntayttytgycarcartaytayggncanccnmgncantr.ggncargg
ncanaargtngarathaar .

Jarmgngencanatha
aytgyaarwsnwsncaraaygtnytntaywsnwsnaayaayaaraay ayytngcntggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtaytgggcnwsocanmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanyt canathwysnwsnytnecarg
cngargaygtngcngtntayttytgycarcartaytayggncn.ccnmgncanttyggncargg
ncanaargtngarathaar : ' : '

1J-V;-24 light chain variable region nuclectide sequente (SEQ ID MNO:642)
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytncangtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnwsncarwsngthytntaywsnwsn-ayaayaaraaytayytﬁgcntggtayca
rearaarccnggncarcencenaarytnytnat aytgggenwsncanmgngarwsnggngtn

ccngaymgnttyggnggnwsnggnwsnggncargayttycanytncanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngcngtntaytaytgycarca=taytaywsnathwsnmgncanttyggncargg

ncanaargingarathaar

U-V.-25 Jight chain variable region ndcleotide sequence (SEQ I NO:642)
gayathgtnatgcanCarﬂsnccn ywsnytncangtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtn tntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngcntggtayca
rcarsarccnggncarcencc arytnytnathtaytgggcnwsncanmgngarwsnggngtn
cengaymgntityggnggnws gnwsnggncangayttycaﬁytncanathwsnwsnytncarg
cngargavgtngengtnta aytgycarcartaytaywsnathwsnmgncanttyggncargg
ncanaargtngarathaa :

[-V,-26 light chain yariable region puclestide seguence (SEQ ID NO:643)
gayathgtnatge carwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnﬁ‘ncarwsngtnytntayaaywsnaayaayaaxaaytathngcntggtayca
ICaraarceng ncardcnccnaafytnytnathtaYtgggcnwsncanmgngarwsnggngtn
cengaymgn ywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncargv
cngaygay, tngcngtntaytaytgycarcartaytaywsncancantggcanttyggnccngg
ncanaargtngarathaar .
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U-V 27 light chain variable region nucleotlde sequence (SEQ D NO:644)
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcnca atha
'aytgyaarwsnwsncarwsngtnytntayaaywsnaayaayaaraaytayytngcntg tayca
rcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtaytgggcnwsncanmgngarw ggngtn
7ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnw vincarg
_ cngaygaygtngcngtntaytaytgycarcartaytaywsncancantggcant ggncengg -
ncanaargtngarathaar

1J-V-28 light chain variable region pucleotide sequence (SEQ YD NO#645) :
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytngg‘-armgngcncanatha
aytgyaarwsnwanarwsngtnytntaywsuwsnaayaayaaraa.tayytngcntggta?ca
rcaraarccnggncarccnccnaargtnytnathtaytgggcnws-canmgnaarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycany ficanathwsnggnytncarg
cngargaygtngenytntaytaytgycarcartaytaywsnca atgttywsnttyggncargg
ncanaaryingarathaar '

U-V;-29 lioht chain variable region nucleotide sequeyce (SEQ ID NO:645)

gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcnatnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnytntaywsnws Aayaayaaraaytayyingentggtayca
recaraarcenggncarcencenaargtnytnat taytgggenwsncanmgnaarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncargayttycanytncanathwsnggnytncarg
cngargaygtngcnytntaytaytgycarc-:taytaywsncanatgttywsnttyggncargg
ncanaarytngarathaar ' ' ‘

U-V-30 light chain variable region pticleotide sequence (SEQ )

gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtny ngaywsnwsnaayaayaaraaytayytngcntggtayca
rcaraarccnggncarcence aarytnytnathtaytgggcnwsncanmgngarwsnggngtn
cengaymgnttywsnggnws Ggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngcngtntt,taytgycaycartaytaywsncanccnytncanttyggnggngg

ncanaargtngcnathaas

U-V,-31 light chain ¥ariable region nucleotide seguence (SEQ D NO:646)

gayathgtnatg ncarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcncanatha

aytgyaarwsn ncarwsngtnytngaywsnwsnaayaayaaraaytayytngcntggtayca o

rcarsarcen gncarccnccnaarytnytnathtaytgggcnwsncanmgngarwsnggngtn
congaymgrn tywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarg
crngargay tngengtnttytaytgycaycartaytaywsncancenytneantiyggnggngg
ncanaaggtngcnathaar
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' U-V,-32 light chain variable region nucleotide sequence ( SEQ ID NO:647)
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcnca tha
aytgyéarwsnwsncarwsnathytntaymgnwsnaayaayaaraaytayytngcntg ayca
rcéraarccnggncarccnccnaarytnytnathtaytgggcnwsngcnmgngarws ggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnws yincarg
cngargaygtngcngtntayttytgycarcartayttyathcanccnytncant ggnggngg.
ncanaargtngarathaar - o '

U-V,-33 Jisht chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO;647) _

gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggn armgngcncanatha
aytgyaarwsnwsncarwsnathytntaymgnwsnaayaayaaraa ayytngentggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtaytgggcnws genmgngarwsnggngtn
_ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytzcanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngcngtntayttytgycarcartayttyathc cenytncanttyggnggngg
ncanaargtngarathaar '

 [-V-34 light chain variable region nucleofide sequence SEQ ID NO:648

gaYathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsn cnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgymgngcnwsncargayathwsncaytayytn cntggttycarcaraarcenggnaaryc
nccnaarwsnytnathtaygcngcnwsnwsnyt arwsnggngitnccnwsnaarttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanat snwsnytncarccngargayttygcncant
aytaytgycarcartayaayaaytayccntt'canttyggnccnggncanaargtngayathaar

U-V,-35 lisht chain variable region nudleotide sequence ( SEQ ID NO:649)
gayathcaratgcancarwsnccnw wsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtngcnathc
antgymgngcnwsncargayathw aaytayytngcntggytncarcaraarcenggnaarge
ncconaarwsnytnathtaygeng nwsnwsnytncarwsnggngtnccnwsnmgnitywsnggn
wsnggnwsnggncangaytty nytncanathwsnwsnytncarccngargayttygcncant
aytavtgycarcartayaay antayccnttycanttyggnccnggncanaaratggayathaar

U-V;-36 light chain variable region nucleotide sequence ( SEQ ID NO:650)
garathgtnatgecan arwsnccngcncanytnwsngtnwsnccnggngarmgngcncanytnw
sSntgymgngenws 'arwsngthSnwsnaayytngcntggtaycarcargayccnggncargc.
ncenmgnytnyt: thtayggngcenwsnmgnmgngencanggnatheengenmgnttywsnggn
wsnggannggﬁcangarttycanytncanathwsnwsnytnca:angargaYttygcngtntJ
aytaytgyca'carcayaayaaytggccnccnthCanttyggncarggncanaargtngafat
haar . : c o
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U-V-37 light chain vaﬁab}e region nucleotide sequence (SEQ ID NO:650)

garathgtnatgcancarwsnccngcncanytnwsngtnwsnccnggngarmgngcnca yinw
sntgymgngcnwsncarwsngtnwsnwsnaayytngcntggtaycarcargayccngg carge
nccnmgnytnytnathtayggngcnwsnmgnmgngcncanggnathccngcnmgnt snggn
wsnggnwsnggncangarttycanytncanathwsnwsnytncarwsngargayt gengtnt
aytaytgycarcarcayaéyaaytggccnccntggcanttyggncarggncana rgtngarat
haar :

U.V,-38 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO, 651}
Gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsngthsngcnwsngtngg Gaymgngtncanathc
antgymgngcnwsncargayathwsnmgntggytngcntggtaycarcaraarccnggnaargc
nccnaarytnytnathtaygtngcnwsnwsnytncarwsnggngtvccnwsnmgnttywsnggn
wsﬁggnwsnggncangayttycanytncanathﬁsnwsnytnc-;ccngargayttygcncant
aytaytgycarcargcnaaywsnttyccnccncanttyggnc-.ggncanaargtngarttyaar

(SEQ ID NO:652)

1J-V;-39 light chain variable region nucleotide sequence
gayathcaratgcancarwsncchwsnwsnytnwsngn.wsng nggngaymgngtncanathc
antgymgngenwsncarwsnathwsncantayytnag vtggtaycarcaraarccnggnaarge
nccnaarttyytnathtaygcngcnwsnwsnytnﬂ=rwsnggngtnccnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathw nwsnytncarccngargayttygengent
aytaytgycarcarwsncaywsngcnccnttyvanttyggnccnggncanaargtngayathaar

U-V.-40 iight chain variable region nucléoiide sequence (SEQ 1D NG:653)
gayathcaratgcancarwsncenwsi ss'nytnwsngcnwsnytnggngaymgngtncanathc
antg‘ymgngcﬁwsncarcanathws thtayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaargce
nccnaarytnytnathtaygenge rsnwsnytncarwsnggngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttyca ytncanathwsannytﬁcarcengargayttygcncant
aytaytgycarcarwsntayw canytncanttyggnggnggncanaargtngarathaar

U-V,-41 lioht chain variafle region nucleefide sequence (SE: I NO:654

gayathcaratgcanc wsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgymgngenwsnc rwsnathmgnwsntayytnaaytggtaycarcarmgnconggnaaygc
Iiccnaarytnytn htaygcngcnwsnwsnytncarwsnggngtnccnwsnmgngtnwsnggn
. WSnggnwsnggn ngayttycanytncanathmgnwsnytnc:arccngargayttygcn'cant
aytaytgycar garwsntaywsnathcenytne anttyggnggnggncan aargtngarathaar
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U-Vy-42 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:655)

nccnaarytnytnathtaygcngcnwsncanytncarwsnggngtnccnwsmngntt ¥
WSnggnws'ngg-ncangaYttycanytncanytnwsnwsnytncarccng‘argaytt yocncant
aytaytgycarcax:athtaywsncanwsnathcanttyggncarggncanmgny figarathaar

U-Vy-43 light chain variable region nucleotide seq
Gayathcaratgcancarwsnc__cnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggng mgngtncanathe
antgymgng¢nwsncarmgnathwsnwsntayytnaaytggtaycarc¢raarccnggnaargc
nccnaargtnytnathtaygengarwsnwsnytncarwsnggngtnc nwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncar ngargayttygencant
aytaytgycarcarwsntayathcancenathcanttyggncarg gncanmgnytngarathath

U-V,-44 light chain variable region pucleotide sequence (SEQ I} NO:657)

gayathcaratgcancarwsncenwsnwsnytnwsngen sngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngenwsncarwsnathwsnmgntayytnaay, ggtaycarcaraarconggnaargc
ncecnaarytnytnathtaycangenwsnwsnytnca snggngincenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttyca‘nytncanathws snytncarccengaraayttygencant

aytaytgycarcarwsntayttycanccnathca ttyggnecarggncanmgnytngarathaar

UJ-V,-45 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:638)

gavathcaratgeanCarwsnconwsnwsg y-tnwsngcnwsngtnggngaymgngtnc:anathc
antgyngngcnwsnearwsnathwsnw tayyitnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
ncenaarytnytnathtaycangenw wasnyitncarwsnggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangaytiycany, ncanttywsnwsnytnecarcengargayttygencant
aytaytgycarcarwsntaytt ncenathecanttyggncarggneanmgnytngarathaar

U.V,-46 licht chain variablefegion pucleotide sequence (SEQ 1D NO:659)

gavathcaratgcanca sancenwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngconwsnca snathwsnwsntayyinaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
nccnaarytnytnath aycangcnwsnwsnytncarwsnggngtnccnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnca ayttycanytncanytnwsni«rsnytntarccngargay’ttygcnw_sn‘t
sn_ttytaycanccnathcanttyggncarggncanmgnytng'arathaar
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U-V,-47 light chain variable region nuclegtide sequence (SEQ ID NO:659)
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngdnwsngtnggngaymgngtncanathr
antgymgngcnwsncarwsnathwsnwsntayytnaaytggtaycarcaraarccnggnaar-c
nccnaarytnytnathtaycangcnwsnwsnytncarwsnggngtnccnwsnmgnttywsrggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanytnwsnwsnytncarccngargayttygc-wsnt
aytaytgycarcarwsnttytaycanccnathcanttyggncarggncanmgnytng. athaar

U-V_-48 light chain variable regi (SEX
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggnga,m-ngtncanathc-
antgymgngcnwsncarwsnathwsnwsntayytnaaytggtaycarcar;arccnggnaargc
nccnaarytnytnathtaycangtnwsnwsnytncarwsnggngtncc Wsnmgntiywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarccrgérgayttygcncant
aytathYCaLCarWSnLayLuycanccnmthcanttyggncarg Acanmgnytngarathsar

U-V,-49 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:660)

gayathcaratgcanCarwsncenwsnwsnytnwsngenv, ngtnggngaymgngtncanathc
antgymgngenwsncarwsnathwsnwsntayytnaa ggtaycarcaraarccnggnaargc
nccnaarytnytnathtaycangtnwsnwsnytncar‘snggngtnccnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathws. snytncarccngargayttygencant
aytaytgycarcarwsntaytﬁycanccnathcafttyggncarggncanmgnytngarathaar_

U-V,-50 light chain variable region nucleofide sequence (SEQ ID NO:660)

gayathcaratgcancarwsnccnwsnw*nytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgymgngcnwsncarwsnathwsn-'ntayytnaaytggtaycarcaraarccnggnaargc
necnaarvtnytnathtaycangtn snwsnytncarwsnggngtncconwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycar tncanathwsnwsnytncarcengargayttygencant
aytaytgycarcarwsntaytt,canccnathcanttyggncarggncammgnytngarathaar

gayathcaratgcancfrwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgymgngcnwsnca
nccnaarytnytnmthtaycangcnwsnwsnytncarwsnggngtnccnwsnmgnttywsnggn
WSNggnwsngg angayttycanytncanathwsnwsnytncarccngargayttygcnwsnt
- ar:wsnttytaygcnccna‘thcanttyggncarggncamngnytngarathaar
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U-V,-52 licht chain variable region nucleofide sequence (SEQ ID NO:661)

gayathcaratgcancarancdnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanath
antgyingngcnwsncarwsnathwsanntayytnaaytggtaycarcaraarccnggnaar c
nccnaarytnytnathtaycangcnwsnwsnytncarwsnggngtnccnwsnmgnttyws gn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarccngargayttygc wsnt
aytaytgycarcarwsnttytaygcnccnathcanttyggncarggncanmgnytng athaar

1-V,-53 licht chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:662)
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggnga ngtncanathc
antgymgngcnwsncarwsnathwsnwsntayytnaaytggtaycarcar Aarcocnggnaarge.
nccnaarytnytnathtaycangcnwsnwsnytncarwsnggngtncc snmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanat'hwsnwsnytncarcc gargayttygencant
aytaytgycarcarwsntay_ttycanccnathcan'ttyggncarg canngnytngarathaar

U-V,-54 lisht chain variable region nucleotide sequence (S
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnw ngtnggngaymgngtncanathc
antgycargc_nwsnc:argayathwsnaaytéyyt’naay gtaycarcaraarccnggnaargc
nccnaaryinytnathtaygaygcenwsnaayytngar anggngtnoenwsnmgntiywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycantthanathws sny‘t'ncarccngargayathgcncant
aytaytgycarcartaygaytayytncenttyca ttyggncenggncanaargtngayathaar

U.V,-55 light chain variable region nuclegfide sequence (SEQ ID NQO:663)

gayvathcaratgceangarwsncenwsnw nytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgycargcnwsncargayathwsn ytayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaargce
necnaarytnytnathtaygaygen snaayytngarcanggngtnccannmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttyca tycanathwsnwsnytncarccngaz:gayathgcncan’c
aytaytgycarcartaygayta tnc:cnttycantty_ggnccnggncanaargtngayathaar

U-V, -56 lisht chain varialfle region nucleotide sequence (SEQ I} NO:664)

gayathcaratgcanc rwsn-ccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgyCargenwsi rgayathwsnaaywsnytnaaytggtaycarcaraarccnggnaargce
ncengarytnytn htaygaygcnwsnaayytngarcanggngtnccnwsnmgnttywsnggn
WSNggNwsngyg 'angayttycanttycanathwsnwsny_tncarccngargaya‘thgcncant
aytaytgycap artgygaygayytnccnytncanttyggnggnggncanaargtngarathaar
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U-V;-57 licht chain variable réginn nué}eatidé sequence {(SEQ ID NO:665)

gayathca'ratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncana he
antgycargenwsncargayathwsngaytayytnaaytggtaycarcaraarccnggnagrgc
nc:cnaarytny’t'nathtaygaygcnwsnaayytngarcanggngt‘nccnwsmngntt &nggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytnca_rccngargayathcncan‘t
aytaytgycarcaytaygayaayytncc:nytnq_anttyggnggnggncanaargt garathaar

1J-V,-58 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:6664
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggnga mgngtngenathe
antgycargcnwsncargayathwsnaaytayytnaay‘tggtaycarc faarconggnaarge
nccnaarytny‘tnathtaygaygcnwsnaayytngarcanggngtnc nwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytncarc ngargayathgcncant
aytaytgycarcartaygayzayytneenytneanttyggnggng gncanaargtngarathaar

¥J-V,.-59 light chain variable region nucleetide sequence (SEQ 1D NO:666)
gayathcaratgcancarwsSnCcecnwsnwsnytnwsngeng sngtnggngaymgngtngenathe
_ antgycargenwsncargayathwsnaaytayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
nccnaarytnytnathtaygaygenwsnaayytngas canggngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttyc:anathw wsnytncarcengargayathgencant
aytaytgycarcartaygayaayytncenytnca nttyggnggnggncanaairgtngar athaar

-V, -60 licht chain variable region nuclebtide seanence (SEQ ID NO:667 '
gayvyathcaratgoancarwsnconwsny {smytnwsngoenwsngtnggngaymgngtncanathc
antgycargcnwsncargayathws dayvwsnytnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
ncenaarytnytnathtaygaygepwsnathytngarcanggngtneenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsngarcangayttycaz ttycanathwsnwsnytncarcengargayathgencant
aytaytgycarcartgygaya ytnccnytnwsnttyggnggnggncanaargtngarathaar

. U-V;-61 licht chain varidble region nuclectide sequence (SEQ ¥ NO:668
Gayathcaratgcan rwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtngg_ngaymgngtncanathc
antgycargenwsngargayathwsnaaywsnytnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
ncenaaryitnytn Athtaygaygonwsnaayytngarcanggngtncenwsnmgntiywsnggn
WSNggnwsngg angayttycanttycanathwsnwsnytncarccngargayathgcncant.
ytaytgyc:a ca.rtaygayaayytnccnytngcnt'tyggnggnggnc:anaargtngarathmgn
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U-V-62 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NG:669)

gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngayggngtncan
antgycargcnwsncargayathcanaaytayytnaaytggtaycarcaraarccnggn arge
nccnaarytnytnathtaygaygcnwsnaayytngarcanggngtnccnwsnmgntt
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytncarccngargayat cncant
aytaytgycarcartaygaywsnytnccnathcanttyggncarggncanmgny‘t garathaar

U-V,-63 light chain variable region nucleotide sequence SEQ ID NO:67 :
gaya'thcaratgcan-carwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggng gngtncanathe
antgycargcnwsncargayathwsnaaytayytﬁaaytggtaycarc raarytnggnaargc
nccnaarytnytnathcaygaygcnwsnaayy’tnga.x:canggngtn nwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytncar cng_argayathgcncant
aytaytgycarcartaygayaayytnccnathcsinttyggncar gacanmgnytngarathaar

U-V.-64 light chain variable region nucleotide sequence fSEQ ID NO:671)

_gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngc sngtnggngamgngtncanathc
antgyca_rgcnwsncargayathwsngaytayytnaa tggtaycarcaraarcenggnaargc
.. necnaarytnytnathtaygaygenwsnaayytng canggngincenwsnmgnttywsnggn
wsng_gnwsnggncangayt‘tycanttycanathw hwsnytncarcengargayathgencant
aytaytgycarcaytaygayaayytnccnathc nttyggncarggncanmgnytngarathaar

U-V.-65 light chain variable region nuclebtide sequence (SEQ ID NO:672)

gayathcaralgranCarwsnccnwsn BTV ‘,nwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgycargcnwsncargayathws aywsnytnaaytggtaycarcara'arccnggnaargc
nccnaarvtnytnathtaygayge snaayytngarcanggngtnccnwsnmgnttywsnggn
- wsnggnwsnggncangayttyc ttycana‘thwsnwsnytncarccngargayathgcncant
aytaytgycarcaytaygaya tnccnathcanttyggricarggncamngnytngarathaar
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U-Vg-1 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:673)
cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngcnwsngtnaargtn snt
gyaargcnwsnggntaycanttycanwsntayggnathwsntgggtnmgncargcncc gnca
rggnytngartggatgggntggathwsngcnwsnaayggnaaycanaaytaygcnca aarytn
cargaymgngtncanatgcancangaycanwsncanwsncangcntayatggaryt gnwsny

tnmgnwsngaygaycangcngtntaytaytgygcnmgngargayaaytggaayt ggntiytt
'ygaytaytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn : '

U-Ve-2 heavy chain variable region nucleotide seguence (SEQ TD NOX673)
cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngcn sngtnaargtnwsnt
gyaargcnwsnggntaycanttycanwsntayggnathwsntggg‘ gncargeneenggncea
rggnytngartggatgggntggathwsngcnwsﬁaayggnaayc.'aaytaygcncaraarytn
cargaYmgngtncanatgcancangaycanwsncanwsncangfntayatggarytnmgnwsny
tnmgnwsngaygaycangcngtntaytaytgygcnmgngarn:yaaytggaaytayggnttytt
ygaytaytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn :

TJ-Vg-3 beavy chain variable region nucleotide seqyence (SHQ ID NO:674
cargtncayytngtncarwsnggngcngargtna—‘aarccnggngcnwsngtnaargtnwsnt
gyaargtnwsnggntaycanttycanggncayt~ atgcaytgggtnmgncargcnccnggnca
rggnytngartggatgggntggathaayccn-=ywsnggnggncanaaytgygcncaraartty
carggnmgngtncanatgcanmgngaycan.snathwsncangcntayatggarytnwsnmgny
tnmgnwsngaygaycangcngtntaytay=gygcnmgnwsnathgcngtngcnytngaytaytg
gggncarggncanytngtncangtnwspwsn

U-Vy4 heavy chain variable regign nucleotide sequence SEQ ID NO:675
cargtncarytngtncarwsn--ngcngargtnaaraarccnggngcnwsngtnaargtnwsnt
gyaargcnwsnggntaycan.‘ycanggntaytayatgcaytgggtnmgﬁcargcnccnggnca
rggnytngaftggatgggn*ggathaayccnaaywsnggnggncanaaycaycancaraartty
carggnmgngtncanat-'anmgngaycanwsnatﬁwsncangcntayatggarytnwsnmgny
tnmgnwsngaygaycargcngtntaytaytgygcnmgnwsnathgcngtngcnytngaytaytg
gggncarggncanytigtncangtnwsnwsn

U-Vg-5 heavv. chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:676 .
cargtncar,tngtncarwsnggngcngargtnmgnaarccnggngcnwsngtnaargtnwsnt
gyaargt'nsnggntayCanytncangarytnwsnatgcaytgggtnmgncargcncCnggnaa'
rggnyt.kartggatgggnwsnttygayccngargayggngarcanathtaygcncaraartty
cargg:1gngtncanatgytngargaycanwsncangaycangcntayatggarytnwsnwsny.
tnm} wsngargaycangcngtntaytaytgygcncangarggngayggnggntaytaytayta
yggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn
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U-V-6 heavy chain variable region pucleotide sequence (SEQ ID NO:676)
cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnmgnaarccnggngcnwsngtnaargtnws t
gyaargtnwsnggntaycanytncangarytnwsnatgcaytgggtnmgncargcnccng aa
rggnytngartggatgggnwsnttygayccngargayggngarcanathtaygcncara rtty
.carggnmgngtncanatgytngargaycanwsncangaycangcntayatggarytn nwsny
tnmgnwsngargaycangcngtntaytaytgygcncangarggﬁgayggnggntay yvtayta

'yggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn -

U-Vg-7 heavy chain variable region nucleofide sequence (SEQ ID NO:6
cargtncanytnaargarwsnggnccngtnytngtnaarccncangarc fiytncanytncant
gycangtnwsnggnttsznytnwsnaaygcnmgnaﬁgggngtnwsn gathmgncarccncc
nggnaargcnytngartggytngcncayathttywsnaaygaygar rwsntaywsncanwsn
ytnaarwsnmgnytncanathwsnaargaycanwsnaarwsncar tnginytncanatgcana
_ayatggayccngtngaycangcncantaytaytgygcnmgnat’ aywsnwsnggntggtaygyg
ngtnttygaytaytggggncarggncanytngtncangtnws =311 '

U.V-8 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:678)
cargtncanytnaargarwsnggnccngtnytngtn rccncangarcanytncanytncant’
gycangtnwsnggnttywsnytnwsnaaygenmgn tgggngtnwsntggathmgncarcence
nggnaargcnytngartggytngtnytnathtt snaaygaygaraarwsnéaywsncanwsn
-ytnaarwsnmgnytncanathwsnaargayca snaarwsncargtngtnytncanatgcana
ayatggayccngtngaycangcncantayt tgygcnmgngtntaywsnwsnggntggwsntt
yvtayggnatggaygtntggggncarggnc cangtncangtnwsnwsn |

U-Vs-9 heavy chain variable region fiucieetide sequence (; SEQ ID NOC:67%)
carathcanytnaargarwsngg 'cncanytngtnaarccncancarcanytncanytncant
gycanttywsnggnttywsnyt- sncanggnggngtnggngtnggntggathmgncarccncc
nggnaargenytngartggy gcnYtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnccnwsn
yvinaarwsnmgnytncana 'canaargaycanwsnaaraaycargtngtnytncanatgcana
ayatggayCCngtngayc'ngcncantaytaytgygcncaymgnmgngarytnccnttygayta
ytggggncarggncan/ ngtncanginwsnwsn

carathcanyxfaargarwsnggnccncanytngtnaarccncancarcanytncanytncant '
- gycanttyw ‘ggnttywsnytnwsncanggnggngtnggngtnggntggathmgncarccncc'
@ tngartggytngcnytnathtaytggaa?gaygayaarmgnta?wsnccnwsn
:nmgnytncanathcanaargaycanwsnaarcancargtngtnytncangtncang
‘-yccngtngaycangcncantaytaytgygcncaymgnaaytggcanccnttygayta
;gncarggncanytngtncangtnwsnwsn ‘

g
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U-Vy-11 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:681)
carathcanytnaargarwsnggnccncanytngtnaarccncancarcanytncanytnc t
gycanttywsnggnttywsnytnaaycanggnggngtnggngtnggntggathmgncarc nce
nggnaargcnytngartggytngcnytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsn nwsn
ytnaarwsnmgnytncanathcanaargaycanwsnaaraaycargtngtnytncan gcana
ayatggayccngtngaycangcncantaytaytgygcncaymgnytngarytnccn tygayta

yvtggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn, :

U-Vg-12 heavy chain variable region pucleotide sequence (SEQ ID NO:682)
carathcanytnaargarwsnggnccncanytngtnaarcencancar nytancanytncant
gycanttywsnggnttywsnytnwsncaﬁggnggngtnggngtnggn gathmgncarcence
nggnaargcnytngartggytngcnytnathtaytggaaygaygay armgntaywsSnccnwsn
ytnaarwsnmgnytncanathcanaargaycanwsnaaraaycay tngtnytncanatgcana
ayytngayccngtngaycangcncantaytaytgygcncaymg gngargtncenttygayta
yvtggggncarggncanytngtncanginwsnwsn ' :

U-Vu-13 heavy chain variable region nucleotide sequefice (SEQ I} NO:683)
carathcanytnaargarwsnggnccencanytngtn arccncancarcanytncanytncant
gycanttywsnggnitywsnytnwsncanggngg tnggngtnggntggathmgncarccncc
_nggnaargcnytngartggytngcnytnathta ggaaygtngaraarmgntaywsnccnwsn -
ytnmgnwsnmgnytncanathcanaargcnc wenaaraaycargingtnytncanatgcana
ayatggayccngtngaycangencantayt gygoencaymgncaycanaayconttygaria
ytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vi-14 heavy chain variable regiof nucleotide sequence (SEQ 1D NO: 684)
carathcanytnaargarwsngg ccncanytngtnaarccncancarcanytncanytncant
gycanttywsnggnitywsny wsncanggnggngtnggngtnggntggathmgncarccence
nggnaargenytngartggy gcnytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnccnwsn
yvinaarwsnmgnytncana canaargaycanwsnaaraaycargtngtnytncanatgcana
ayatggayccengtngay ngcncantaytaytgygcncaymgnggngarytnccnttygayta
yvtggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-VH-IS heavy ¢ 4in variable region nucieohde sequence (SEQ ID NO:684)

nggnaar nytngartggytngcnytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnccnwsn
yinaary
ayatg ayccngtngaycangcncantaytaytgygcncaymgnggngarytnccnttygayta
ytggfgnocarggncanytngtnecangtnwsnwsn '
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U-Vg-16 heavy chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NO:685)
gargtncarytngtngaranggnggnggnytngtnaarccnggnggnwsnytnmgnytnws t
gygcngcnwsnggnttyccnttywsnmgntaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccng
rggnytngartgggtnwsngcnathwsnwsnwsnwsnwsntayathtaytaygcngayw gtn

nttygayathtggggncarggncanatggtncangtnwsnwsn

U-V-17 heavy chain variable region nacleotide sequence (SEQ ID NO:
gargtncarytnytngarwsnggnggnggnytngtncarccnggnggnw yinmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntaygcnatgaaytgggtnm ncargoncenggnaa
-rggnytngartgggtnwsngcnathwsnggnwsngghggnwsncan yvtaygengaywsngtn
aarggnmgn+tycanathwsnmgngayaaywsﬁaaraayuanytn ayyincaratgaaywsny
tnmgngongargaycangengtntaytaytgygenaargarggn thgengtngonggneangc
ngartaytaytaytaytaygcnatggaygtntggggncargg ancangtncanginwsnwsn

U-Vi-18 heavy chain variable region nucleotide sequegte (SEQ JD NO:687
gargtncarytnytngarwsnggnggnggnytngtnc recnggnggnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntaygcn gwsntgggtnmgncargenecenggnaa

rggnytngartgggtnwsngcnathwsnggnwsn gnggnwsncantaytaygengaywsngtn -

aarggnmgnttycanathwsnmgngayaayws araaycanytntavytncaratgaaywsny
tnmgngengargaycangcngtntaytayt gcnaargarggnathgengeonmgngaywsnta
viaytaytaygenatggaygtntggggnc ggncancangtincanginwsnwsn

U-Vg-18 heavv chain variable regio nucleotide sequence. (SEQ ID NG:688)
gargtncarytnytngarwsngg gnggnytngtncarccnggnggnwsnytnmgnytnwsnL-
gycangcnwsnggnttycantt snwsntaygcenatgwsntgggtnmgnecargencenggnaa
rggnytngartggginwsngc athwsnggnwsnggnggnwsncantaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttycanathws gngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngengargaycang gartaytaytgygdnaargarggnathgcnggnmgngaywsnta
ytaytaytayggnatgg ygtntggggncarggncancangtincangtnwsnwsn

U-Vg-20 heavv chafn variable re region nucleotlde seguence (SEQ ID NO:688)
gargtncaryt' tngarwsnggnggnggnytngtncarccnggnggnwsnytnmgnytnwsnt
gycangcnws ggnttycanttywsnwsntaygcnatgwsntgggtnmgncargcnccnggnaa‘
rggnytng tgggtnwsngcnathwsnggnwsnggnggnwsncantaytaygcngaywsngtn
aarggnm ttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgng ngargaycangcngartaytaytgygcnaargarggnathgcnggnmgngaywsnta'
yiay ytayggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn
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1J-Vg-21 heavv chain variable region nucleofide sequence (SEQ ID NO:689)
cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtnc arccnggnmgnwsnytnmgnytn JENT
gygengonwsnggnttycanttywsnwsnt ayggnatgcaytgggtnmgncargcnccn ggnaa
rgg_nytngartgggtngcnttyathwsngaygayggnwsncanaartaytaygcnga isngtn
aarggn.mgnttycanathwsnmgngayaaywsnatgaaycanytntayytncarat gaaywsny
tnmgngcngargaycangengtntaytaytgygenmgnwsntaytaygaywsnwspggntayta
ytayggnttygaytaytggggnca'rggncanytngtncangtnwsnwsn '

U-Vg-22 heavy chain variable region nucleotide sequence | SEQ ID NO/GRY
cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgn snytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntayggnatgcaytgggt gncargcncenggnaa
rggnytngartgggtngcnttyathwsngaygayggnwsncanaa aytaygcengaywsngin
: =arggnmgnttycanathwsmngngayaaywsnatgaaycany" Ftayyincaratgaaywsny
tnmgngecngargaycangengtntaytaytgygenmgnwsntas taygaywsnwsnggntayta
ytayggnttygaytaytggggncarggncanytngtncang WENWSH

. U-Vg-23 heavy chain variable region nucleotide sequénce (SEQ ID NO:690)
cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngt arcoenggnmgnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntaygg Stgcaytgggtnmgncargencenggnaa
rggnytngartgggtngengtnathtggtaygay /ggnwsnaayaartaytaygoengaywsngtn
aarggnngnttycanathwsnmgngayaaywss aaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytayt gcmngnaaygtnathgaytaytggggncargg
ncanytngitncangtnwsnwsn .

U-Vi-24 beavy chain variable regiof nucleotide sequence (SEQ ID NO:691)
cargtnearytngingarwsngg ggnggngtngtncarccnggnmgnwsnytmngnytnw’snt
gygcngenwsnggnttycant snwsntaygayatgcaytggginmgnecargencenggnaa
rggnytngartgggtngeng athtggtaygayggnwsnathaartaytaygcngaywsngtn
aarggnmgnttycanathw nmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngengargaycan ngtntaytaytgygcnmgnggnggngcncanggngcngartaytt
ycarcaytggggncar gncanytngtncangtnwsnwsn

U—Vg;ZS heaw chhin variable region nucleotide sequence ( SEQ ID NO:6%1)

tomgngtngargaycangeng tntaytaytgyvgenmgnggnggngencanggngcngar taytt
ycar aytggggncarggncanytng‘tncangtnwsnwsn
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U-V-26 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:692)
Cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnwsnytnmgnytnws t
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargcnccng aa
rggnytngartgggtngcngtnathtggtaygayggnwsnaayaartaytaygcngayw ngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratg' YWsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygtnytnytntggttyggngarcan vgayta
ytggggncarggnwsnytngtncangtnwsnccn ' : :

U-V-27 heavy chain variable region nucleotide sequence {(SEQ ID NQ:A93Y
cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnw nytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntayggnatgcaytgggt ncargeoneenggnaa
rggnytngartgggtngcngtnathtggwsngayggnwsnaayaar aytaygengaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanyt ayvytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygcnmgnaayyt cnttygaytaytggggnca
rggncanytngtncangtnwsnwsn ' '

U-Vg-28 heavy chain variable region nucleotide sequefice (SEQ ID NO:694
_cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtn arccenggnmgnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycantfywsnwsntaygg adtgcayvtgggtnmgnecargencongygnaa
.rggnytngartgggtngcngtnathtgggayga gnwsnaaycartaytayéangaywsngtn
aarggnmgnttycangtnwsnmgngayaayws aaraaycanytnttyytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytayt gcnmgnwsncaytayggnggngaytaygayta
vtayggnatggaygtntggggncarggnc ncangincanginwsnwsn

U-V-29 heavy chain variable regiof nuclestide sequence (SEQ ID NO:695)

cargtnecarytngtngarwsngg ggnggngtngtncarccnggnmgnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycant snwsntayggnatgcaytgggtnmgncargencenggnaa
rggnytngartgggtngeng athtggtaygayggnwsnaayaarmgntaYgtngaywsngtn
aargggmgnttycanathw nmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycan.cngtntaytaytgygcnmgngayggnﬁggcarcarcargcnccntt'
ygaytaytggggncar gncanytngtncangtnwsnwsn '

U-Vi-30 heavy cleptide se : _
gargtncary gtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnwsnytnmgnytnwsnt :
gvgongonw, nggnttycahttymgnwsncayggnatgcaytgggtnmgncargcnccnggnaa
.rggnytn rtgggtngcngtnathtggtaygayggnwsnaayaaraaytaygcngaywsngtn-
mgngg ‘gnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytngayytncaratgaaywsny
tnm cngargaycangcngtntaytaytgygcnmgntggggnathwsngcnccnttygaytg
vtggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn |
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1J-V4-31 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:697) -

gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarccnggnggnwsnytnmgnytnws t
gygcngcnwsnggnttycanttywsngcntaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccng aa
rggnytngartgggtnwsntayathwsnwsnwsnggnmgncanathtaytaygcngayw ngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnytnttyytncaratg YWENY
tnmgngaygargaycangcngtntaytaytgygcnytntgggcnccnttygaytay ggggnca
rggncanytngtncangtnwsnwsn : '

U-Vi-32 heavy chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NO: -
gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarccnggnggnwznytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntaywsnatgaaytgggt ancargcnccnggnaa
rggnytngartgggtnwsncayathwsnwsnwsnwsnmgncanath

U-Vz-33 heavy chain variable region nucleotuie seq
gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtn
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntaywsnktgaaytgggtnmgnca;gcnccnggnaa
rggnytngartgggtnwsncayathwsnmgnwsy
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaygcraaraaywsnytntayytncaratgaaywsny
tnmgngaygargaycangcngtntaytaytg goenmgngayggntayaaytggaayaayggngyg
ntaytaytayggnatggaygtntggggncs ggncancangtncangtowsnwsn

siox nucleotide sequence (SEQ 1D NO:699)
gargtncarytngtngarwsngg ggnggnytngtncarcenggnggnwsnytnmgnytnwsnt
gygcengenwsnggnttycantty snwsntaywsnatgaaytgggtnmgncargenccnggnaa
rggnytngartgggtnwsnc.-athwsnmgnwsnwsnmgncanathtaytaygcngaywsngtn
aarggnmgnttycanathw~'ngngayaaygcnaaraaywsnytntayytncaratgaaywsny“
tnmgngaygargaycangfngtntaytaytgygcnmgngayggntayaaytggaayaayggngg
ntaytaytayggnatgg ygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn

U-Vu-34 heavy chain variable re

U-Vp-35 heavy chdin variable region nucleotide sequence (SEQ ID N(G:760)
cargtncaryt cargarwsnggnccnggnytngtnaarccnwsncarcanytnwsnytncant
: gycangtnw ggnggnwsngtnwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcaycc
nggnaarg nytngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsncantaytayaayccnwsn
'nmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaayytnwsnw.
gcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgnggnccntaytayggnatggaygt
ntgg gncarggncancangtncangtnwsnwsn ‘

FIGURE 16G

snmgncanathtaytaygengaywsngtn



162/233

U-Vg-36 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:761)
cargtncarytncargarwsnggncCnggnytngtnaarccnwsncarcanytnwsnytnca
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnmgnggnggntaytaytggwsntggathmgncarc
nggnaarggnytngartggathggntayathtaycayanggnwsncantaytayaayc nwsn
ytnaarwsnmgngtnaayétgwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaary nwsnw
. sngtncangcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgngcnytnmgnggnath nytnat
ggtntaygtnytnggngcnytngayathtggggncarggncanaargtncangtn snwsn

U-Vy-37 heavy chaip variable region nucieotide sequence
cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtnaarccnwsncarc yvitnwsnytnecant
gycangtnwsnggnggnwsnathwsmmgnggnggntaytaytggwsnt gathmgncarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayathtaycansnggnwsn ntaytayaayccnwsn
ytnaarwsnmgngitnaayatgwsngtngaycanwsnaaraaycar Lywsnyitnaarytnwsnw
sngitncangcngengaycangengtntaytaytgygenmgngen trimgnggnathgtnytnat
ggtntaygtnytnggngcnytngayathtggggncarggnca argtncangtnwsawsn

U-Vg-38 heavy chain variable region nucleotide sequepte (SEQ ID NO: 702)
cargtncarytncargarwsnggncenggnytngtnag {reonwsncarcanytnwsnytncant
ycangtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggn3-ytaytggwsntggathmgncarcaycc

nggnaarggnytngartggathggntayathtayfaywsnggnwsncantaytayaayccnwsn -

yitnaarwsnmgngtncanathwsngtngayca snaaraaycarttywsnytnaarytnwsnw
sngtncangengecngaycangengtntayta tgygecnmgngaygarcangtngtnungnggnyt
nathmgntaytgytayggnatggaygtnt-uggncarggncancangtncangtnwsnwsn

U-Vs-39 heavy chain variable region/nucleetide sequence SEQ ID NOG:7¢3
cargtncarytncargarwsnggnvCnggnytngtnaarccnwsncarcanytnwsnytnaayt
gycangtnwsnggnggnwsnat snwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcaycc
nggnaarggnytngartggat'ggntayathcaytaywsnggnwsncantaytayaayccnwsn
ytnaarwsnmgnathcanatfwsngcngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnaayw
sngtncangengcengaycy gengtntaytaytgygonmgngaymgnggnggnggngaytaygg
nmgnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn '

U-Vg-40 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ NO:704)
cargtncaryty argarwsnggncconggnytngtnaarcenwsncarcanytnwsnytnaayt
gycangtnws:ggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcaycc‘
ngenaarggr ytngartggathggntayathcaytaywsnggnwsncantaytayaayccnwsn 3
vinaarws ugnathcanathwsngcngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnaayw
ENngLncy gcngcngaycangcngtnLaytaytgygcnmgngaymgnggnggnggngaytaygg'
nmgnagtggaygtntggggncarggncancangtnecanginwsnwsn
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U-Vg-41 heavy chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:705)

cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtnaarccnwsncarcanytnwsnytnc }
gycangtnwsnggnggnwsnatthnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarc yce
nggnaarggnytngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsncantaytayaay nwsn
ytnaarwsnmgnathcanaarwsngtngaycaHWSnaaraaycarttywsnytnaar NWSHW
sngtncangcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgnwsnaayaaytayggn gyttvgc
nytntggggnmgnggncanytngtncanginwsnwsn '

U-Vg-42 heavy chain variable region nucieotide sequence (SE
_cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtnaarccnwsncar nytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsn gathmgncarcayec
nggnaarggnytngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsn antaytayaayccnwsn
ytnaarwsnmgnathcanaarwsngtngaycaannaaraayca* tywenytnaarytnwsnw
sngtncangengengaycangengtntaytaytgygenmgnws aavaayitayggntgyttygc
nytntggggnmgnggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vg-43 heavy chaip variable region nucleotide sequence SEQ ID NO: 787
cargtncarytncargarwsnggnecenggnytngtn arccnwsncarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggngg aytaytggwsntggathmgncarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayathca. aywsnggnwsncantaytayaayccnwsn
ytnaarWsnmgngtncanathwsngtngayc wsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnw
sngtncangcengengaycangengtntayt gygenwsnggntayaaytayggnytntayta
ytaygaywsnwsnggntayccenwsntayt ytayggnatggaygtntggggncarggncancan
gtncanginwsnwsn '

UJ-V-44 heavy chaip variable region nucleotide se
cargtncarytncargarwsn nccnggnytngtnaarccnwsncarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsn hwsnwsnggngaytaytaytggaaytgggtnmgncarcaycc
nggnaarggnytngartgg thggntayathtaytaywsnggnggncantaytayaayccnwsn
yvtnaarwsnmgngtnca thwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnttyw
sngtncangcengenga cangcngtntayttytgygcnmgncantaytaygayathytncangg
ntaycenttytaytt gaytaytggggncarggncanytﬁgtncaﬁgtnwsnwsn '

- U-Vy-45 heavy hain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NQ:709)

cargtncar ‘ncargarWSnggnccnggnythgtnaarccnwsnca:canytnwsnytncant
.gycangt snggnggnwsnathwsnwsnggngaytaytaytggaaytgggtnmgnCquaycc
nggnaar gnytngartggathggntayathtaytaywsnggnggncantaytayaayccnwsn
yinaa snmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnttyw
sngthcangengengaycangengtntayttytgygenmgncantaytaygayathytncangg
nt ccnttytaYttygaytaytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn
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'U-Vg-46 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:710)
cargtncarytncarcartggggngcnggnytnytnaarccnwsngarcanytnwsnytnc t
gygcngtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggathmgncarccnccng aa
rggnytngartggathggngarathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsny_naar
WSnmgngtncanathwsngtngaycaannaaraaycarttywsnytnaarytnwsn ngtnc
angcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgnggnggntaywsnwsnwsntgg aytggtt
ygayccntggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-V-47 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:711)
cargtncarytncarcartggggngcnggnytnytnaarccnwsngarc nytnwsnytncant
gygcngtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggat ncarcenconggnaa
rggnytngartggathggngarathaaycaywsnggnwsncanaay ayaayccnwsnytnaar
wsnmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttyws tnaarytnwsnwsngtnc
angcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgnggnggnta snwsnwsntggttytggtt
ygayccntggggnCarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vg-48 heavy chain variable region nucleotide sequefice (SEQ ID NO:711)
cargtncarytncarcartggggngcnggnytnytn arccnwsngarcanytnwsnytncant
gygcngtntayggnggnwsnttywsnggntayta *ggwsntggathmgncarccnccnggnaa
rggnytngartggathggngarathaaycayws gnwsncanaaytayaaybcnwsnytnaar-
wsnmgngtncanathwsngtngaycanwsnasa, aaycarttywsnytnaarytnwsnwsngtnc
angcngengaycangengintaytaytgyg gnggnggntaywsnwsnwsntggttytggtt
ygayccntggggncarggncanytngtnc ngtnwsnwsn

" U-Vg-49 heavy chain variable regiof nucleotide sequence (SEQ ID NO:711)
cargtncarytncarcartgggg gcnggnytnytnaarccnwsngarcanytnwsnytncant
gygengtntayggnggnwsnt snggntaytaytggWsntggathmgncarccnccnggnaa
rggnytngartggathggng athaaycaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsnytnaar
wsnmgngtncanathwsng ngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsﬁwsngtnc
angcngcngaycangcn ntaytaytgygcnmgnggnggntaywsnwsnwsntggtt?tggtt
ygaycentggggnear gncanytngtncangtnwsnwsn .

U-V-50 heavy cifain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:711)

¢argtncary_ carcartggggngcnggnytnytnaarccnwsngarcanytnwsnytncant'
gygcngtnt'yggnggnwsuttywsnggntaytaytggwsntggathmgncarccnc¢nggnaa
rggnytn rtggathggngaréthaaycaywsnggnwsncanaaytayaachannytnaar
wsnmgn'tncanathwsngtngaycanWsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnwsngtnc
cngaycangcngtntaytaytgygcnmgnggnggntaywsnwsnwsntggttytggtt
yga tentggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn : '
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U-Vg-51 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ D NO:712)
-cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtnaarccnwsngarcanytnwsnytnca T
gyéangtnwsnggnggnwsnathwsnwsntaytaytggwsntggathmgncarccngcng aa
rggnytngartggathggnmgnathtaycanwsnggncancanaaytayaayccnwsny aar
wsnmgngtncanatgwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnw ngtne
angcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgngayggntaywsntayggncay yvtayta
ytayggnatggaygtntggggndarggncancangtncangtnwsnwsn ' ’ o

U.Vg-52 heavy chain variable region nucleotide sequence {(SEQ ID NO:713)
cargtncarytncargarwsnggncenggnytngtnaarcenwsngarc yvtnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnggnwsntaytggwsnt gathmgnéarccncc'
nggnaarggnytngartggathggntayathtaytaywsnggnwsn naaytayaayccnwsn
ytnaarwsnmgngtncanathwsnathgtncanwsnmgnaaycar tywsnytnaarytnwsnw
sngtncangcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgnws cnytnmgntayttygaytg
gytnttywsngaygtnwsngayathtggggncarggncanat gtncanginwsnwsn

U-V-53 heavy chain variable region nucleotide sequerice (SEQ ID NO:713
cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtn recnwsngarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnggn sntaytggwsntggathmgncarccncc
nggnaarggnytngartggathggntayathta aywsnggnwsncanaaytayaayccnwsn-
ytnaarwsnmgngtncanathwsnathgtnca snmgnaaycarttywsnytnaarytnwsnw
sngtncangengcngaycangengtntayt tgygenmgnwsngenytnmgntayttygaytg
gytnttywsngaygtnwsngayathtggg carggncanatggtncangtnwsnwsn

U-Vg-54 heavy chain variable regiod nucleotide sequence {(SEQ ID NO:714)
gargtncarytngtncarwsngy cngarytnaaraarccnggngarwsnytnaarathwsnt
gvaarggnwsnggntaymgntt canwsntaytggathggntgggtnmgncaratgcenggnaa
rggnytangartggatgggna athtayccngayga?wsngaycanmgntaywsnccnwsntty
carggncargtncanathw ngcngayaarwsnathwsncangcntayytncartggwsnwsny
tnaargcnwsngaycan natgtaytaytgygcnmgncaraarwsntayggntaywsntaytt
vgaytaytggggncar gncanytngtncangtnwsnwsn ~

U-V-55 heavy chéin variable region nuclectide sequence (SEQ ID NO:715)
.gargtncary 'gtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngarwsnytnaarathwsnt
. gyaarggnw, ggntaywsnttycanwsntaytggathggntgggtnmgncaratgcqnggnaa
rggnytn rtggatgggnathathtaYCcngaygaywsngaygcnmgntayanccnwsntty
carggng rgtncanathwsngcngayaarwsnathaaycangcntayytncartggwsnwsny
tnaar cnwsngaycangcnatgtaytaytgygcnmgncarggntayggnwsnggntggggnta
-tyfaytaytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn ‘
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U-Vg-56 heivv chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:716 )

gargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngarwsnYtnaarathw it
gyaarggnwsnggntaywsnttycanwsnt aytggathggntgggtnmgncaratgecenggnaa
rggnytngartggatgggnathathtayc:cnggngaywsngayathmgntaywsnccnw ntty

U-Vg-58 heavy chain variable region nucleotide sequefice (SEQ 1D NO:697)
gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtn arcconggnggnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsngcntayws tgaaytgggtnmgncargenoenggnaa
rggnytngartgggtnwsntayathwsnwsnws gnmgncanathtaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnongngayaaygc aaraaywsnytnttyytncaratgaaywsny
tnmgngaygargaycangengtntaytayt genyvtntgggencenttygaytaytggggnca
rggncanytngtncangtnwsnwsn
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LIGHT CHAIN CONSTANT REGION NUCLEOTIDE SEQUENCE

CGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTGAAATCTGGAACTGCTAGCGT’ T
GTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCAGAGAGGCCAAAGTACAGTGGAAGGTGGRTAACGCCCTCCAATCGGG RACT
CCCAGGAGAGTGTCACAGAGCAGGACAGCAAGGACAGCACCTACAGCCTCAGCAGCACCCTGACGCTGAGC:ﬂ'GCA
GACTACGAGAAACACAAAGTCTACGCCTGCGAAGTCACCCATCAGGGCCTGAGCTCGCCCGTCACAAAG-iCTTCAA
CAGGGGAGAGTETTAG (SEQ ID NO:71i8) :

'. FIGURE 17A

HEAVY CHAIN CONSTANT REGION NUCLEOTIDE SEQUENCE

GCCTCCACCRAGGGCCCATCGGTCTTCCCCCTGGCGCCCTGCTCTAGAAG ACCTCCGAGAGCACAGCGGCCCTEGE
CTGCCTGGTCAAGGACTACTTCCCCGAACCGGTGACGGTGTCGTGGAAC' AGGCGCTCTGACCAGCEGLETGCALA
CCTTCCCAGCTGTCCTACAGTCCTCAGGACTCTACTCCCTCAGCAGC-'GGTGACCGTGCCCTCCAGCAACTTCGGC
ACCCAGACCTACACATGCAACGTAGATCACAAGCCCAGCAACAC nAEETEGACAAGACAGTTGAGCGCAAATGTTG
TETCGAGTECCCACCGTGCCCAGCACCACCTGTGGCAGGACTET G TCTTCCTCTTCCCCCCARRACCCAAGGACA
CCCTCATGATCTCCCGGACCCCTGAGGTCACGTGCGTCGETEGET ACGTGAGCCACGAAGACCCCGAGGTCCAGTTC
AACTGGTACGTGGACGGCGTGGAGGTGCATAATGCCAAGA 0 KAGCCACGGGAGGAGCAGTTCAACAGCACGTTCCG
TGTGGTCAGCGTCCTCACCGTTGTGCACCAGGACTGGCTG'ﬁCGGCAAGGAGTACAAGTGCAAGGTCTCCAACAAAG
GCCTCCCAGCCCCCATCGAGAAAACCATCTCCAAAACC"'GGGCAGCCCCGAGAACCACAGGTGTACACCCTGCCC
COATCCCGGGAGGAGATEACCARGAACCAGGTCAGLC ACCTECCTGETCARAGGCTTCTACCCCAGCGACATCGC
CGTGGAGTGGGAGAGCAATGGGCAGCCGGAGAACAAL ACAAGACCACACCTCCCATGCTGGACTCCGACGGCTCCT
TPCTTCCTCTACAGCAAGCTCACCGTEGACAAGAG AGGTCECAGCAGGGEAACGTCTTCTCATECTCCGTGATGCAT
GAGGCTCTGBCACARCCACTACACGCAGRAGAGCYE CTCCCTETCTCCGGGTAAATGA (SEQ ID KO:718)

FIGURE 17B
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LIGHT CHAIN CDR NUCLEOTIDE SEQUENCES

. /SEQ

NAME _ SEQUENCE. _ ID NO
CDRL1-1 mgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytna@f', 720
CDRL1-2 mgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaéy 720
CDRL1-3 mgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytﬁaay - 720
CDRL1-4 mgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayy@naay 720
CDRL1-5 aarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantq&ytntay 721
CDRI:1~6 aarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcanﬁ%yytntay 721
CDRL1~7 aarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcgﬁtayytntay 721
CDRL1-8 aarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarﬁ%ntayytntay 721
CDRL.1-9 aarwsnwsndarwsnytnytncayﬁsngayggnagécantayytntay 721
CDRL1-11 | mgngcnwsncarggnathgcnaaytayytngen/ B 722
CDRL1~12 mgngcnwsncarggnathwsnaaygayytnggﬁ : 723
CDRL1~13'mgnwsnwsncarwsnytngtncaywsngagdgnaaycantayytnwsn 724
1 CDRL1-14 mgnwsnwsncarwsnytngtncaywsngy@ggnaaycantathnwsn 724
CDRL:1-15 mgnwsnwsncarwsnytngtncaywsgéa?ggnaaycantayytnwsn 724
CDRL1-16 mgngcnwsncarcangtnathwsnwsﬁtayytngcn 725
CDRL1-~-17 mgngcnwsncarwsngtnwsnmg@&tngcn 726
CDRL1~-18 ﬂgngcnwsncarggnathmgnaﬁ&gayytnggn 727
CDRL1~19 aarwesnwsncarwsngtnyt aywsSnwsnaayaayaaraaytayytn
gtn 728

CPRLA-20 agrwsnwsncarwsngt _tntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
gtn _ ‘ 728

CDRL1~21 AAIWESNWSNCATWSIL tnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
- gcn 728

CDRLA1-22 aarwsSnwsncar aygtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
gen - . 730

CDRL1-23 AaIrWSNWSN araaygtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
gcn : 730

CDRL,1-24 aarwsnysncarwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
' gcn . 729

CDRL1-25 aar nwsncarwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
gc 729
CDRL1-26 _c;wsnwspcarwsngtnytntayaaywsnaaya;yaaraaytayytn a1

FIGURE 18A
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FIGURE 18B

: . s
NAME 7 SEQUENCE I}fl% o
CDRL1-27 aarwsnws ncarwsngtnytnt ayaaywsnaayaayaaraayt ayytp /
gon , , S A 731
CDRL1-28 ;{a;xl“wsnwsncarw_sngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayyt : Sas
CDRL1-29 AarwWSnws ncarwsngtnytntaywsnwsnaay_aayaaraayt?'{ﬁ(tn '
gen : 729
CDRL1-30 aar_wsnwsr‘x_carws ngtn.ytngaywsnwsnaayaayaara?/t ayytn .
gcn _ 732 .
CDRL1-31" Zi;wsr}ws ncarwsngtnytngayws;msnaayaaya7/aayt_ ayytn | 7 2
CD.RLI-BZ Z.EEWSﬁWSHCEI‘VJSHEthj [ ¥} baymgnwsnaaga?(é\m aay L.ay*y il .
CDRL1-33 :ziwsnws ncarwsnathytnt aymgnwsna?éayaaraayt ayytn 733
| CDRL1-34 | mgngenwsnecargayathwsncayt ayytg{;cn 734
CDRL1-35 mgngcnwsncargayathwsnaaytayy}./ngcn 735
CDRL1-36 | mgngenwsncarwsngtnwsnwsnaayytngen 736
CDRL1-37 | mgngcnws ncarwsngtnwsnwsna;,éyytngcn 736
CDRL1-38 mgngcnwsncargayatthnmgyﬁggytngcn 737
CDRL1-39 | myngcnwsnearwsnathwsno@ntayytnaay 738
CDRLA~40 mgngcnwsncarcanathws,r{atht ayytnaay 739
CDRL1-41 | mgngcnwsno arwsnath;n/gnws ntayyinaay 740
CDRL1-42 | mgngonwsncar canat,ﬁwsmngnt ayytnaay 741
CDRL1-43 mgngcnwsncarmg-n,a/thwsnws ntayytnaay 742
CDRLi~44 | mgngcnws ncarwgéathwsnmgnt ayytnaay 743
CDRL1-45 mgngcnwsncar;(snathwsnws ntayytnaay 744
CDRL1-46 mgngcnwsnc;vfwsnathwsnwsnt ayytnaay . 744
-CDRL.1-47 mgngcnwsz}éarwsnathwsnwsnt ayytnaay 744
CDRI.1-48 mgngcnw;ﬁcarwsnathwsnwsntayytnaay 744 -
CDRL:1-4% mgngcry/rsncarwsnathwsnwsnt ayyinaay 744
CDRL1-50 | mgngghwsncarwsnathwsnwsntayytnaay 744
CDRL.1~51 mgr;c_/jcnwsncarwsnathwsnwsntayytnaay 744
CDRL1-52 | mgngcnwsncarwsnathwsnwsntayytnaay 744
CDRL1~53 | figngenwsncarwsnathwsnwsntayytnaay T4L
CDRL1-54/] cargenwsncargayathwsnaaytayytnaay 745
CDRL1 -,5" 5| car gcnwsncargayathwsnaaytayytnaay 745
CDRIL ;/- 56 | cargonwsncar gayathwsnaaywsnytnaay 746
CDEglfl- 57 cargcnwsncargayathwsngaytayytnaay - 747
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NAME

SEQUENCE

: T
CDRL1-58 | cargcnwsncargayathwsnaaytayytnaay / 745
CDRL1-59 | cargcnwsncargayathwsnaaytayytnaay 745
CDRL1-60 cargcnwsncargayathwsriaawsnytnaay 746
CDRL1-61 | cargenwsncargayathwsnaaywsnytnaay 746
CDRL1-62 | cargenwsncargayathcanaaytayytnaay 748
' CDRL1-63 | cargenwsncargayathwsnaaytayytnaay 745
CDRL1-64 | cargenwsncargayathwsngaytayytnaay 747
CDRL1~-65 | cargcnwsncargayathwsnaaywsnytnaay 746
CDRL2-1 | aargtnwsnaaytgggaywsn - - 749
CDRL:2-2 | aargtnwsnaaytgggaywsn 749
CDRL2~3 | aargtnwsnaaytgggaywsn 749
CDRL2-4 | aargtnwsnaaytgggaywsn / 749
CDRL2-5 | gargtnwsnaaymgntiywsn / 750
CDRL2-6 | gargtnwsnaaymgnitywsn - . / 750
CDRLZ2-7 | gargtnwsnaaymgntiywsn / . 750
CDRL2-8 | gargtnwsnaaymgntiywsn / 750
CDRL2-9 | gargtnwsnaaymgnttywsn / 750
CDRL2-11 | gtngonwsncanytnCarwsn / 751
CDRLZ-12 | gcngcnwsncanytncarwsn /. 752
CDRL2-13 aarathwsnaaymgnttywsr;/ 753
CDRLZ-14 | aarathwsnaaymgnitywgh 753
CDRLZ-15 aarathwsnaaymgnttyésn 753
CDRL2-16 | ggngecnwsnwsnmgnggnean 754
CDRL2-17 ggngcnwsmngmngyécncan 755
CDRLZ2-18 | gengenwsnwsnytncarwsn 756
CDRL2-19 | tgggcnwsncapgngarwsn 757
CDRL2-20 | tgggcnwsncAnmgngarwsn 757
CDRL2-21 | tgggcnwspcanmgngarwsn 757
CDRL2-22 | tgggcnwéncanmgngarwsn- 757
CDRL2-23 | tgggcpWsncanmgngarwsn 757
CDRL2-24 | tgggénwsncanmgngarwsn 757
CDRL2-25 tg/g@cnwsncanmgngarwsn 757
CDRL2~26 § t;éggcnwsnc anmgngarwsn 757
CDRL2-27 } tgggcnwsncamngngarwsn 757
CDRL2-2 ﬁ’ £gggCNWSNCANMENAarwsn 758
CDRL2 /é 9 | tgggconwsncanmgunasarwsi 758

FIGURE 18C
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' FIGURE 18D

NAME SEQUENCE
CDRL2-30 | tgggcnwsncanmgngarwsn /757
CDRL2-31 | tgggonwsnecanmgngarwsn 757
CDRL2-32 | tgggonwsngenmgngarwsn 759
CDRL2-33 | tgggonwsngonmgngarwsn + 758
CDRL2-34 | gocngenwsnwsnytncarwsn 756
CORL2-35 | gongeonwsnwsnytncarwsn 756
CDRL2-36 | ggngonwsnmgnngngencan 755
CDRL2-37 | ggngoenwsnmgnmgngencan 755
CDRL2-38 | gengenwsnwsnytncarwsn 756
CDRLZ-39 | gongonwsnwsnytncarwsn 7546
CDRLZ2-40 | gongonwsnwsnytncarwsn 756
CDRLZ2-41 | gongonwsnwsnytncarwsn 756
CDRLZ2-42 | gongenwsneanytncarwsn 752
CDRL2-43 | géngarwsnwsnytncarwsn // 760
CDRL2~44 | cangCcnwsnwsnytncarwsn ‘ /f N 761
CDRL2-45 | cangenwsnwsnytncarwsn /. 761
CDRLZ2-46 | cangcnwsnwsnytncarwsn / 761
CDRLZ-4"7 | cangcnwsnwsnytncarwsn // 761
CDRLZ-48 | cangtnwsnwsnytncarwsn /. 762
CDRLZ~49 | cangtnwsnwsnytncarwsy 762 -
CDRL2-50 | cangtnwsnwsnytncarysn 762
CDRLZ-51 | cangenwsnwsnytncafwsn 761
CDRL2-52 | cangcnwsnwsnytngarwsn 761
CDRL2-53 | cangenwsnwsnytidcarwsn 761
CDRL2-54 | gaygcnwsnaayytngarcan 763
CDRL2-55 | gaygcnwsnaagytngarcan 763
CDRLZ-56 | gaygcnwsngayytngarcan 763
CDRL2-57 | gaygcnwshaayytngarcan 763
CDRL2-58 | gaygcnysnaayytngarcan 763
CDRL2-59 | gaygcfiwsnaayytngarcan 763
CDRL2-60 gayg&nwsnathytngarcan <764
CDRL2~61 .ga¥gcnwsnaayytngarcan - 763
CDRL2-62 | gaygcnwsnaayytngarcan - - 763
CDRL2-63 { gaygcnwsnaayytngarcan 763
CDRL2-64 | gaygcnwsnaayytngarcan 763
CDRLZ;@S gaygcnwsnaayytngartan 763
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FIGURE 18E

' Q
NAME SEQUENCE D NO
CDRL3-1 | atgcarwsncancaytggccnathcan 765
CDRL3-2 athcarggncancaytggeencancan 766
CDRL3-3 | atgcarggncancaytggecnathcan 767
CDRL3-4 | atgcarggncancaytggcenathcan - 767
CDRL3-5 | atgcarggnathcarytnccontgywsn 768
. CDRL3-6 | atgcarwsnathcarytneconytncan 769
CDRL3-7 | atgcarwsnathcarytncenytncan 769
CDRL3-8 | atgcarwsnathcarytnccnathcan 770
CDRL3-9 | atgcarwsnathcarytncecnathcan 770
CDRL2-11 | caraaytayaaywsngoncenttycan 771
CDRL3-12 | caraartayaaywsngtnocnytncan 772
CDRL3-13 | atgcargencancarttyccncaycan 773
CDRL3-14 | atgcargencancarttycencaycan  / 773
[ CDRL3-15 | atgcargcncancarttycencaycan / 773
CDRL3-16 | carcartayggnwsnwsncenmgnean/ 774
CDRL3-17 | carcartayggnwsnwsnecnmgnw 775
CDRL3-18 ytncarcayaaywsntayccnccq¢én 776
CDRL3~-19 carcartaytaywsnttyccntgécan 777
CDRL3-20 | carcartaytaywsnttyccnfggean 777
CDRL3-21 carcartaytaywsncancgﬁtggcan 778
DRL3-22 | carcartaytayggncanéenmgnean 779
CDRL3-23 carcartaytaYggncgﬁccnmgncan 779
CDRL3-24 | carcartaytaywsnéthwsnmgncan 780
CDRL3-25 carcartaytayw;&athwsnmgncan 780
CDRL3-26 | carcartaytaywsncancantggcan 778
CDRL3-27 | carcartaytgywsncancantggcan 778
CDRL3-28 | carcartaytaywsncanatgttywsn 781
CDRL3-29 | carcartdytaywsncanatgttywsn 781
‘CDRL3-30 caycayfaytaywsncanccnytncan 782
"CDRL3-31 | caycértaytaywsncancenytncan 782
CDRL3-32 | cagcartayttyathcancenytncan . 783
CDRL3-33 | cArcartayttyathcanccnytncan 783
CDRL3-34 |/carcartayaayaaytayccnttycan 784
“CDRL3-35 | carcartayaaycantaycenttycan . 1785
CDRL3-36 | carcarcayaayaaytggecnccntggean 786
CDRLZ-37 carcarcayaayaaytggccncentggean 786
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NAME | ‘ SEQUENCE

ChRL3-38 | carcargcnaaywsnitycconcencan
CDRL3-39 | carcarwsncaywsngencenttycan
CDRL3-40 | carcarwsntaywsncanytncan
CDRL3-41 | carcarwsntaywsnathccnytncan
CDRL3-42 | carcarathtaywsncanwsnathcan
CDRL3-43 | carcarwsntayathcancenathcan
CDRL3-44 | carcarwsntayttycanccnathcan
CDRL3-45 | carcarwsntayttywsnccnathcan
CDRL3-46 | carcarwsnttytaycanccnathcan
CDRL3-47 | carcarwsntiytaycanccnathcan
CDRL3-48 | carcarwsntayttycancecnathcan
CDRL3-49 | carcarwsntayttycanccnathcan
CDRL3-50 | carcarwsntayttycanccnathcan

CDRL3-51 | carcarwsnttytaygencenathean / ' 796
CDRL3-52 | carcarwsnttytaygencenathcary’ 796
CDRL3-53 carcarwsntayttyaanccnathqﬁh : o 793
CDRL3-54 carcartaygaytayytnccnttyéan ' 797
CDRL3-35 carcartaygaytayytnccn@%&can : : ' 797
CDRL3-56 | carcartgygaygayytncepytncan 798
CDRL3-57 | carcaytaygayaayytncénytnean 799
CDRL3-58 | carcartaygayaayytgcenytncan 800
CDRL3—59-carcartaygayaayyﬁnccnytncan ' i 800
CDRL3-60 | carcartgygayatiytncenytnwsn ' 801
CDRL3-61 | carcartaygaygdyytncenytngen. — _ 802
CDRL3-62 | carcartaygaywsnytnccnathcan o - 803
CDRL3-63 | carcartaygéyaayytnccnathcan ' . 804
CDRL3-64 | carcaytaygayaayytnccnathcan 805
CDRL3-65 | carcaytédygayaayytnccnathcan ' 805

FIGURE 18F
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HEAVY CHAIN CDR NUCLEOTIDE SEQUENCES

. NAME NAME | SEQUENCE SEI?O :ID
CDRH1-1 CDRH1-10.1 | ggntaycanttycanwsntayggnathwsn 806
CDRH1~2 CDRH1-10 ggntaycanttycanwsntayggnathwsn 806
CDRH1-3 CDRH1-42 ggntaycanttycanggncaytayatgeay ,/ BO7
CDRH1-4 CDRH1-40 ggntaycanttycanggntaytayatgcay // 808
CDRH1~-5 CDRH1-30 ggntaycanytncangarytnwsnatgcay /, 809
CDRH1-6 CDRH1-31 ggntaycanytncangarytnwsnatgeay / 809
CDRE1-7 CDRH1-29 | ggnttywsnytnwsnaaygcnmgnatgggygtnwsn 810
CDRH1-8 - CDRH1~-20 ggnttywsnytnwsnaaygcnmgnatggéngtnwsn 810
CDRH1~9 CDRH1~-65 ggnttywsnytnwsncanggnggngtg@gngtnggn 811
CDRE1-10 CDRH1-56 ggnttywsnytnwsncanggnggggfnggngtnggn' 811
CDRH1-11 CDRH1-62 ggnttywsnytnaaycanggnggpginggngtnggn g12
CDRHE1~12 CDRH1-2 ggnttywsnytnw&ncanggngghgtnggngtnggn B11
CDRH1~13 CDRH1-59 ‘ggnttywsnytnwsncangggégngtnggngtnggn Bli
CDRH1-14 CDRH1-57 ggnttyanytnwsncangghggngtnggngtnggn 811
CDRH1-15 CDRH1-64 ggnttywsnytnwsncandgnggnginggngtnggn 811
CDRH1-16 CDRH1-41 ggnttyccnttywsnmghitaywsnatgaay 813
CDRH1-17 CDRH1-45 ggnttycanttywsqﬁsntaygcnatgaay Bl4
CDRH1-18 CDRE1-47 ggnttycanttngﬁwsntaygcnatgwsn B1S
CDRH1-19 CDRH1-51 ggnttycanttgﬁsnwsntaygcnatgwsn B15
CDRH1-20 CDRH1-52 ggnttycant@wsnwsntaygecnatgwsn 815
CDRH1-21 CDRH1-13 ggnttycanfiywsnwsntayggnatgcay 816
CDRHA-Z2 CDRH1-14 ggnttycaﬁttywsnwsntayggnatgcay 816
CDRH1-23 CDRH1-1 ggnttyganttywsnwsntayggnatgeay 816
CDRH1-24 ChrHE1-22 ggntiAcanttywsnwsntaygayatgcay. . B17
CDRH1-25 CDRH1-23 ggnftvcanttywsnwsntaygayatgeay 817
CDRE1-26 CDRH1-12 gghttycanttywsnwsntayggnatgeay 816
CDRH1-27 CDRH1~5 ggnttycanttywsnwsniayggnatgcay. B16
CDRH1-28 CDRH1-15 //ggnttycanttywsnwsntayggnatgcay 816
CDRH1-29 CDRE1-7 _/ | ggnttycanttywsnwsntayggnatgeay 816
CDRH1-30 CDRHl—G;/ ggnttycanttymgnwencayggnatgeay 818
CDRH1-31 CDRHI-@é ggnttycanttywsngontaywsnatgaay 819
CORH1-32 CDRH17Q4 ggnttycanttywsnwsntaywsnatgaay 820
CDRH1~33 CBR&XLS ggnttycanttywsnwsntaywsnatgaay 820
CDRH1-34 CDBH1-35 ggnttycantiywsnwsntaywsnatgaay 820 .
CDRH1~35 ;chH1-21 | ggngunwsnginwsnwsnggnggntaytayvtggwsn . 821
CDRHI~36 *ﬂmkﬁlma-” gonggnwsnathwsnmgnggnggntaytaytggwsn . 822
CDRH1-37 CDRHE1~9 ggnggnwsnathwsnmgnggnggntaytaytggwsn 822
CDRH1-38 // CDRH1-18 ggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsn 823

FIGURE 19A
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NAME NAME | ' SEQUENCE / SE;QO m
CORH1-39 CDRH1-24 ggnggnwsnéthwsnwsnggnggntaytaytggwsn /’ B23
CDRH1-40 CDRH1-25 ggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsn B23
CDRH1-41 CDRH1-26 ggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsn// B23
CDRH1-~42 CDRH1-27 ggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggw&ﬁ' 823
CDRH1-43 CDRH1-38 ggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwén 823
CDORH1~44 CDRH1-54 ggnggnwsnathwsnwsnggngaytaytaytggéay 824
CDRH1-45 CDRH1-55 ggnggnwsnathwsnwsnggngaytaytaypégaay 824
CDRH1-46 CDRH1-43 ggnggnwsnttywsngghtaytaytggwsﬂ’ B25
CDRH1-47 CDRHi-44 guynggnwsnttywsnggntaytaytg 825
CDRH1-48 CDRH1-49 ggnggnwsnttywsnggntayt aytggﬂrsn 825
CDRH1-45 CDRH1-50 gonggnwsnttywsnggntaytaytggwsn B25
CDRH1-50 CDRH1-53 ggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsn 825
CDRH1-51 CDRH1-33 gonggnwsnathwsnwsntaytgytggwsn 826
CDRH1-52 CDRH1-3 ggnggnwsngtnwsnwsnggaégnwsntaytggwsn 827
CDRH1-53 CDRH1-& ggnggnwsngtnwsnwsngghggnwsntaytggwsn 827
CDRHE1-54 CDRHI~16 ggntaymgnttycanwsptaytagathggn 828
CDRH1-55 CDRHI-17 ggntaywsnttycanwghtaytggathggn 829
CDRH1-56 CDRHi-11 ggntaywsnttycandsntaytggathggn 829 -
CDRHLI-57 CDRH1-37 ggngaywsngtnwgﬁwsntaywsngcngcntggaay 830
CDRH1-58 CDRH1-39.1 | ggnttycanttyWsngentaywsnatgaay 819
CDRE2-1 CDRH2-10. 1 tggathwsigpﬁwsnaayggnaaycanaaytaygcncaraar a31
yincargay,

CDRHZ-2 CDRH2-10 tggatﬁ;;ﬁgcnwsnaayggnaaycanaaytaygcncaraar 531,
yincargay

CDRHZ -3 CDRH2-42 tggﬁyﬁaayccnaaywsnggnggncanaaytgygcncaraar 832
ttygarggn

CDRU2 -4 CDRH2-40 ?2éathaayccnaaywsnggnggncanaaycaycancaraar 833
. ycarggn

CDRHZ~5 | coRiz-30 wsnttygayccngargayggngarcanathtaygcncaraar 834
_ ttycarggn

CDRH2~6 CDRﬁZ*%y/' wsnttygayccngargayggngarcanathtaygcncaraar 834

- ttvecarggn _

CDRH2~7 coRuZ.29 cayathttywsnaaygaygaraarwsntaywsncanwsnytn 835
- aarwsn
CDRH2-8 - chﬁzwzo : ytnathttywsnaaygaygaraarwsntaywsncanwsnytn 836 -

) o ‘ AATWSD .

CORIZD ')éﬁaﬁz—ss' gzgzzgtaytggaaygaygayaarmgntaywsnccnwsnytn | 837

FIGURE 19B
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. ) D
NAME NAME SEQUENCE / SE& I
CDRHEZ-10 CDRHZ-56 ytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnccnw€;y£n 837
' AATWED
CDRH2~11 CDRH2-62 ytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsncc/yénytn_ 837
aarwsn
CDRHZ-12 cnanzéa ytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsiQénwsnytn 837
adarwsn '
CDRHZ-13 CDRHZ-55 ytnathtaytggaaygtngaraarmgntaiyénccnwsnytn 838
MgNwsn
CDRﬁa~14 CDRH2-57 ytnathtaytggaaygaygayaarmgn ywsnccnwsnytn 837
aarwsn
CDRHZ-15 CDRH2~64 vtnathtaytggaaygaygayaarm ntaywsnccnwsnytn 837
aarwsn
CDRE2-16 CDRH2-41 . gcnathwsnwsnwsnwsnwsnt athtaytaygongaywsn 839
gtnaarggn
CDREZ2-17 CDREZ-45 gcnathwsnggnwsnggng Wsncantaytaygcngaywsn 840
gtnaarggn
CDRE2-18 CDREZ-47 gcnathwsnggnwsnipﬁggnwsncantaytaygcngaywsn 840
gtnaarggn .
CDRE2~19 CDRH2-51 gcnathwsnggnjﬁéggnggnwsncantaytaygcngaywsn 840
gtnaarggn
CDREZ-20 CDRHZ2-52 gcnathwsnfgﬁwsnggnggnwsncantaytaygcngaywsn 840
gtnaarggn
CDRE2-21 CDRE2-13 ttyathwsﬁgaygayggnwsncanaartaytaygcngaywsn 841
gtnaarggn
CnRﬁa—zzn CDREZ~14 ttyggﬁhsngaygayggnwsncanaartaytaygcngaywsn 841
gtngarggn .
CDRHZ~23 CDRH2-1 g{ﬂéthtggtaygayggnwsnaayaartaytaygcngaywsn 842
naarggn
CDRH2-24 CDRE2-22 /@tnathtggtaygayggnwsnathaartaytaygcngaywsn 843
gtnaarggn
CDRHZ-35 CERHB—Z}// gtnathtggtaygayggnwsnathaartaytaygengaywsn 843
gtnaarggn
CDRHZ-26 CDRH%/éz gtnathtggtaygayggnwsnaayaartaytaygcngaywsn 84D
gtnaarggn
CDRH2-27 -C?y§2~5 gtnathtggwsngayggnwsnaayaartaytaygongaywsn 844
. : L gtnaarggn , ’
CDRHZ-28 ‘265R32415 gtnathtgggaygayggnwsnaaycaruaytaycangaywsn‘ 845
gtnaarggn :

FIGURE 15C
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NAME NAME _ SEQUENCE /
CDRH2-29 CDRHZ-7 gtnathtggtaygayggnwsnaayaarmgntaygtngigﬁén 846
gtnaarggn .
CDREZ2-30 CﬁRHZ—Gl gtnathtggtaygayggnwsnaayaaraaytaygi/g%ngn 847
gtnmgnggn
CDRE2-31 CDRH2»39 tayathwsnwsnwsnggnmgncanathtayti;gﬁngaywsn 848
gtnaarggn
CDRHZ-32" CORH2-34 cayathwsnwsnwsnwgnmgnmanathtéiyéygcngaywsn 8409
gtnaarggn
CDRH2-33 CDRHZ~6 cayathwsnmgnwsnwsnmgncanat?}éytaygcngaywsn 850
gtnaarggn
CDRHZ-34 CDRH2-35 cayathwsnmgnwsnwsnmgncaiﬁihtaytaygcngaywsn 850
gtnaarggn :
CDRH2-35 CDRH2-21 tayathcaywsnwsnggnwst?ﬁhtaytayaayccnwsnytn 851
_ AATWSH
CDRH2-36 | CDRH2-8 tayathtaycaywsnggnw cantaytayaayccnwsnytn g52
. aarwsn
CDRHE2-3"7 CDRH2-9 .tayathtaycaywsnghwsncantaytayaaycc;wsnytn 852
aarwsn T
CDRH2-38 CDRHZ-18 Itayathtayta%;gﬁggnwsncantaytayaayccnwsnytn 853
aarwsn
CDRH2-35 CDRH2-24 tayathecayt snggnwsncantaytayaayccnwsnytn 854
aarwsn -
CDRH2~40 CDRHZ-25 tayat%;??taywsnggnwsncantaytayaachnwsnytn 854
aarwsn _ _
e
CDREZ-41 CDRE2-26 tay;}ﬁcaywsnwsnggnwsncantaytayaayccnwsny,n 851
: aarysn L.
CDRH2-42 CDREZ2-27 a?&athcaywsnwsnggnwsncan'taytayaayccnwsnytn  as1
. arwsn
CORH2~43 CDRH2~38 // tayathcaytaywsnggnwsncantaytayaayccnwsnytn 854
’ aarwsn
CDRH2-44 CDRHZ_%?/ tayathtaytaywsnggnggnnantaytayaayccnwsuytn 855
_ aATwWsn
CDRHZ2-45 CDRH2ASS tayathtaytaywsnggnggncantaytayaayccnwsnytn 855
_ : aarwsn
| cprE2-46 'C?K§2—43 gaxathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsnytn : 856
e . hly aarwsn - ,
CDRHZ-47 //EDRH2—44_ gz:z;ﬁaaycaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsnytn‘ §56 - |

FIGURE 15D
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NAME NAME | ' SEQUENCE . / S

CDRHZ-48 CDRH2-49 garathaaygaywsnggnwsncanaaykayaayccnwi?y%n 856
2arwsI

CDRHZ-49 CDRE2-50 garathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayci?y%nytn 856
/Arwsn

CDRE2-50 CDRH2-52 garathaaycaywsnggnwsncanaaytayaiﬁgénwsnytn 856
Sarwsn

CDREZ-51 CDRH2—33 mgnathtaycanwsngggcancanaaytﬁﬁgéyccnwsnytn : 857
aarwsn

CDREZ-52 CDRH2-3 tayathtaytaywsnggnwsncanag;}éyaayccnwsnytn 58
Barvsn

CDRHZ-53 CDRE2-4 tayathtaytaywsnggnwsncan yrayaayccnwsnytn 858
aarwsn

CDRH2-54 CDRH2-16 - athathtayccngaygaywsigﬁycanmgntaywsnccnwsn 59
ttycarggn

CDRH2-55 CDRHZ-17 athathtaycengaygayw ngaygcnmgntaywsnccnwsn 860
ttycarggn

CDRH2-56 CDRHZ-11 athathtayconggng sngayathmgntaywsnconwsn 861
Ttycarggn i o

CDRH2-57 CDREZ-27 mgncantaytg#?gﬁwsnaartggtayaaygaytaygcngtn 863
wangtnaarwsn

CDRH2~58 CDRH2-39.1 tayathws&;;ﬁwsnggnmgncanathtaytaygcngaywsn 848
gtnaarggr - :

CDRH3~1 CDRH3~10.1 gargayaaﬁtggaaytayggnttyttygaytay 863

CDhRH2-2 | CDRH3-10 gargayﬁéytggaaytayggnttyttygaytay B63

CDRH3~3 - "CDRH3-42 wsnathgcngtngenytngaytay 864

CDRH3-4 CDRH3-40 wsngthgcngtngenytngaytay B84 4

CDRH3-5 ' CDRH3-30 gaéggngayggnggntaytaytaytayggnaﬁggaygtn S ges T

CDRH3-6 CDORH3-31 ghrggngayggnggntaytaytaytayggnatggaygtn 865

CDRH3=~7 CDRH3-29 [ atgtaywsnwsnggntggtayggngtnttygaytay : 8566

CDRH3-8 CDRH3-20 /’ gtntaywsnwsnggntggwsnttytayggnatggaygtn 867

CDRH3Z-9 CDRH3-65/ | mgnmgngarytacentiygaytay 868

CDRH3-10 | CDRH3-56 mgnaaytggcancentiygaytay 869

CDRH3-11 CDRH3762 ngnytngarytncenttygaytay 870

CDRH3-12 CDRHA-2 mgnmgngargtnecenttygaytay 871

CDRH3-13 CDRH3-59 mgncaycanaaycenttygartay 872

CDRH3-14 | CBRH3-57 | mgnggngarytncentiygaytay 873

"CDRH3-15 | CDRH3-64 mgnggngarytncenttygaytay , 873

CDRH3-16 ] CDRH3-41 gaymgngtnggngcncanccngaygcnttygayath : .. B4
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SEQ ID |

FIGURE 19F

NAME KAME SEQUENCE , NO:
CDRH3-17 ° CDRH3-45 garggnathgcngtngcnggncangcngartaytaytay Y 875
taygcnatggaygtn
CDRH3-18 CDRH3-47 - garggnathgcngcnmgngaywsntaytaytaytay natg 876
gaygtn
CDRH3-19 CDRH3-51 garggnathgcnggnmgngaywsntaytaytay yggnatg 877
. gaygtn ] .
CDRH3-20 CDRH3-52 g:;ggiathgcnggnmgngaywsntaytag}ﬂytayggnatg , 877
CDRH3-21 CDRH2-13 wsntaytaygaywsnwsnggntaytaytﬂ&ggnttygaytay 878
CDRH3-22 CDRH3~14 wsntaytaygaywsﬂwsnggntaytayéayggnttygaytay 878
CDRE3-23 CDRH3-1 zaygtnathgaytay 879
CDORE3-24 CDRHE3-22 ggnggngcncanggngcngartagftycarcay B8O
CDRH3-25 CDRH3-23 ggnggngcncanggngcngarta@ttycarcay 880
CDRH3-26 CDRH3-12 ytntggttyggngarcanttggéytay 881
CDRH3-27 CDRH3-5 aayytncenttygaytay / 882
CDRE3-28 CDRH3-15 wsncaytayggnggngayﬁéygaytaytayggnatggaygtn B83
CDRH3-29 CDRH3-7 -gayggntggcarcaxcgégcnccnttygaytay B84
CDRH3-30 CDRE3-61 tgggonathwsngengenttygaytgy B85
CDRH3-31 CDRHE3-39 tgggencenttygaftay 886
CDRE3-32 - CDRE3-34 _gayggntayaéiyﬁgaayggnggnggnaaytaytayggnatg 887
gaygtn .
CDRH3I-33 CORH3~6 gayggnté;?éytggaayaayggnggntaytaytayggnatg ag8
gaygtn
CDRH3-34 | CDRH3-35 g:zig;;éyaaytggaayaayggnggnLaytaytayggnatg Bas8
 CDRH3-35 "CDRH3-21 ;ggngéntaytayggnatggaygtn 1 e8s
‘CDRH3—36 SCDRH3—8 e ytnmgnggnathgtnytnatggtntaygtnytnggngcn 830
. ngayath
CDRI3-37 CDRH3-9 /@cnytnmgnggnathgtnytnatggtntaygtnytnggngan 850
// yitngayath _
CDRH3-38 CDRH3—1§// gaygarcangtggtnmgnggnytnathmgntaytgytayggn 891
atggaygtn
CDRH3-39 CDRH3ﬁZ4 gaymgnggnggnggngaytayggnmgnatggaygtn 892
CDRH3-40 CDRH}LZS gaymgnggnggnggngaytayggnmgnatggaygtn 892
CDRH3-41 CDRE3-26 wsnaayaaytayggntgyttygenytn 893
CDRH3-42 | CORH3-27 wsnaayaaytayggntgyttygenytn _ 893
CDRH3-43 '}65333433' ggntayaaytayggnytntaytaytaygaywsnwsnggntay | 894
S : cenwsntaytaytayggnatggaygtn : .
CDRHS—éé/// CDRH3-54 z:;taytaygayathytncanggntayccnttytayttygay " gus
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NAME | NAME SEQUENCE / | 5290 o
CDRH3~45 CDRH3-55 E:;taytaygayathytncanggntéyccnttytayt gay 895
CDRH3-46 CDRH3-43 Ggnggntaywsnwsnwsntggtaytggrtygaycey 856
CDRH3-~47 CDRH3~44 gnggntaywsnwsnwsntggttytggttygaygén BO77
CDRH3-48 CDRH3-49 ggnggntaywsnwsnwsntggttytggttygay&cn 897
CDRH3~49 CORH3-50- ggnggntaywsnwsnwsntggttytggttygéyccn 8587
CDRH3~50 CDRH3-53 ggnggntaywsnwsnwantggtiytgottygaycen 897
CDRH3-51 CORE3-33 ;ziggntaywsntagggncaytaytayt ytayggnatggay 898
CDRH3-52 CDRH2-2 wsngeonytamgntayttygaytggypnttywsngaygtnwsn 899

' gayath :

CDRH3-53 CDRHZ-4 wsngenytnmgntayttygaytgfytnttywsngayginwsn 899
gayath
CDRH3~-54 CDRHE3-16 caraarwsntayggntaywsfAtayttygaytay 300
CDRH3-55 | CORH3-17 carggntayggnwsnggnp@gggntayttygaytay 901
CDRH3-56 CDRE3-11 carggnytngoengtingc ggncanwsntaytaytaytaytay 902
. ggnatggaygin
CDRE3-57 CDRH3-37 gaymgngcngtngnggntaytaytayggnatggaygtn 903
CDRH3-58 CDRH3-39.1 | tgggcnccntiygéytay 886
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LIGHT CHAIN FR NUCLEOTIDE SEQUENCES

EQ ID

garmgngencanathaaytgy

- NAME . | - SEQUENCE V' wo:
FRL1~1 gaygtngtnatgcancarwsnccnytnwsnytnccngtncanytngg 919 -
carcengenwsnathwsntgy :
gaygtngtnatgcancarwsnccnytnwsnytnccngtncanyt gn =
FRL1-2 : : 519
carccnygonwsnathwsntgy . :
' gaygtngtnatgcancarwsnccnytnwsnytnccngtnca tnggn
FRL.1-3 820
carccngenwsnathwsntgy.
FRL1-4 gaygtngtnatgcancarwsnccny?nwsnytnccngt anytnggn 920
carccngenwsnathwsntgy
FRL1-5 gayathqtnatqcancarcanccnytnwsnytnwsn tncancchggn 531
o carcengenwsnathwsntgy '
qayathgtnatgcancarcanccnytnwsnytn ngtncancenggn
FRLi-6 921
carcengenwsnathwsntgy :
FRL1-7 gayathgtnatgcancarcanccnytnwsmy nwsngtncancenggn 921
carccongenwsnathwsntgy ' ‘ _
: : gayathgtnatgcancarcanccnytnw nytnwsngtncanccnqgn
FRL1-8 | g22
carcengenwsnathwsntgy
gayathgtnatgcancarcanccny hwsnytnwsngtncancenggn
FRL1-9 922
carccngcnwsnathwsntgy :
FRL1-11 gayathcaratgcancarwsnc wsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 923
gaymgngtncanathcantgy, _
FRL1~12 gayathcaratgcancarw cenwsnwsnytnwsngoenwsngtnggn 023
- gaymgngtncanathathygy :
FRL1-13 aavathgtnatgcanc cancenytnwsnwsneongtncanytnggn 924
carccngenwsnathwéntgy
FRL1-14 aayathgtnatgca carcanccenytnwsnwsnccongtncanytnggn 924
carcengenwsngfhwsntgy
FRL1-15 garathgtnat Cancarcanccnytnwsnwsnocongtncanytnggn- 924
carccngenwénathwsntgy
FRLlan garathgt tncan;arwsnccnggncanytnwsnytnwsnccnggn 925
garmgnggncanytnwsntgy .
FRL1-17 garat tnytncancarwsnccnggncanytnwsnytnwsnccnggn 926
garmghgcncanytnwsntgy .
FRLI-18 gay, thcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn, 927
‘ - g gngtncanathcantgy
FRL1-19 /géyathgtnatgcancarwsncqngaywsnytngcngtnwsnytnggn_ "928'

FIGURE 20A
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Sg@ Ip
TENC
NAME SEQ E NG
FRLi»EO gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggn 928
. garmgngencanathaaytgy
t
FRL1-21 gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsny ng 929
garmgngcncanathaaytgy
FRLA-22 gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytnqcngtnwsny ggn 929
. garmgngcncanathaaytgy
FRL1-23 gayathgtnatgcancarwsnccnqaywsnytngcngtnw yvinggn 929
qarmgngcncanathaaytgy ‘
FRL1-24 gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytncang wenytnggn 929’
garmgngcncanathaaytgy
FRL1-25 qayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytnca gtnwesnytnggn 929
garmgngcencanathaaytgy
FRL1-26 gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnyt gongtnwsnytnggn 929
garmgngcncanathaaytgy
'FRL1—27 gayathgtnatgcancarwsnecngayws tngcngtnwsnytnggn 929
garmgngcncanathaaytgy :
FRL1-28 gayathgtnatgcancarwsnccnga snytngcngtnwsny;nggn 930
garmgngcncanathaaytgy
FRL1-29 gayathgtnatqcancarwsncc aywsnyungcngtnwsnytnggn 930
garmgngcncanathaaytgy
FRL1~30 gayathgtnatgcancarws cngaywsnytngengtnwsnytnggn 929
garmgngcncanathaayt
FRIL1-31 gayathqtnatqcanczzﬁénccngaywsnytngcngtnwsnytnggn 929,
garmgngencanathagytgy
FRL1-32 gayathgtnatgcigghrwsn”cngaywuny tngengbnwsnytnggn 929
garmgngcncana aayLgy -
FRL1-33 quathgtnat ancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggn 929
. garmgngencagathaaytgy :
FRL1-34 gayathcar gcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 931
gaymgngtpc canathcantgy
FRL1-35 gayath ratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 932
gaymgpgtngenathcantgy
FRL1-36 gara gtnatgcancarwsnccngcncanytnwsngtnwsnccnqgn 933
. : ga gngencanytnwsntgy
g athgtnatgcancarwsnccngcncanytnwsngtnwsnccnggn 933'
rmgngcncanytnwsntgy : T
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwantnwsngcnwsnqtnggn' 934

gaymgngtncanathcantgy

"FIGURE 20B
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SEQUENCE -

'SES ID
' NO:

NAME
FRL1-329 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 935
: gaymgngtncanathcantgy
PRI ~40 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsnytng _ 934
' -gaymgngtncanathcantgy : :
FRL1-41 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsng ggn 936
gaymgngtncanathcantgy
FRL1~-42 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnmgnwsngcnws gtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-43 gayathqaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngc wsngtnggn | 931
gaymgngtncanathcantgy :
FRL1—-44 gayathcaratgcanca;wsnccnwsnwsnytnws gcnwsngtnggn. 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-45 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnyt sngenwengtnggn 934
_ gaymgngtncanathcantgy
FRL1-46 gayathcaratgCancarwsnccnwsnws tpwsngcnwsngtnggn 934
| gaymgngtancanathcantgy
 FRL1-47 gayathcgratgcaacarwsnccnws‘ snytnwsngcnwsngtnggn 934
: gaymgngtncanathcantgy :
FRL1-48 gayathcaratgcancarwsnce snwsnytnwsngcnwsngtnggn. 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-49 gayathcaratgcancarwsn cnwsnwsny tnwsngenwsngtnggn 934
gaymgngtncanathcant
FRL1-50 gayathcaratgcanca snccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
| FRL1-51 gayathcaratgcan 4 rwencenwesnwshytnwsngenwsngtnggn 934
gaymgngtncanaticantgy
| PRL1-52 gayathcaratg ncarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 934
gaymgngtncagathcantgy
FRL1-53 -gayathcar gcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 034
gaymgngtycanathcantgy :
FRL1-54 gayath ratgcancarwsnccnwsnwsnytnwancnwsngtnggn 934
gaymg tncanathcantgy
FRL1-55 gava caratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 934
- ga gngtncanathcantgy
FRLleSG _g athcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn . 938'
ymgngtncanathcantgy B A
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn‘ '934

FRL:L-S/

gaymgngtncanathcantgy

FIGURE 26C
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'FIGURE 20D

NAME SEQUENCE
qayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn
FRL1-58 _
gaymgngtngcnathcantgy . //_
FRL1~59 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwant?agﬁ 934
_ gaymgngtngcnathcantgy . '
FRL1-60 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsniyéggn 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-61 gayathcaxatgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcni?ﬁgtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-62 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnythsn?;ﬂ%sngtnggn_ '934
gayggngtncanathcantgy -
FRL1-63 gayathcaratgcancarwsnccnwénwsnytnw;y@cnwsngtpggn 929
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-~64 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnyi?&sngcnwsngtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-65 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwi/y%nwsngcnwsngtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL2-% '_tggttycarcarmgnccnggncarwsng@nmgnmgnytnathtay 9389
FRL2-2 tggttycarcarmgncanggncarw%ﬁccnmgnmgnytnathtay 939
FRL2-3 tggytncarcarmgnccnggncary%nccnmgnmgnytnathtay 840
FRL2-4 tggytncarcarmgnccnggnc@fwsnccnmgnmgnytnathtay 940
FRLZ-5 tggtayytncaraarccngqngérccnccncarytnytnathtay 941
FRL2-6 tggtayytnca&aarcpnggﬂgarvvnccnca*"tnytnuthta" 941
FRLZ2-7 tggtayytncaraarccng@ncarccnccncarytnytnathtay 941
FRL2~8 tggttyytncaraarcqﬂggncarccnccncarccnytnathtay 542
.FRLZ2-9 tggttyytncaraargénggnaarccnccncarccnytnathtay 942
FRL2-11 tggtaycarcara@fbcnggnaargtnccnaarytnytnathtay 943
-FRLZ2-12 tggtaycarcar@érccnggnaargtnccnaarytnytnathtay 943
FRL2-13 tggytncarca;ﬁgnccnggncarccnccnmgnytnytnathtay G44
FRLZ2~14 tggytncarqérmgnccnggncarccnccnmgnytnytnathtay 944
FRL2-15 tggytncaf&armgnccnggncarccnccnmgnytnytnathtay 944
FRLZ2-16' tggtaygércaraarccnggncargcnccnmgnytnytnatthn 945
FRLZ2-17 tggtay&arcaraarccnggncargcnccnmgnytnytnathtay 946
FRL2-18 tgg;éycarcaraarccnggnaargcnccnaarmgnytnathtay . 847
FRL2~19 tggﬁaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnttyathtay 948
FRL2-20 gégtaycarcaraarccnqgncarccnccnaarytnttyathtay 948
FRLZ2-21 -tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtay 949
FRLZ-2 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtay 949
FRLZfZ% tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtay 949
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NAME SEQUENCE SEQ 1D

_ . NO:
FRL2-24 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtay /’ 549
FRL2-25 .tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtay /’ ©. 949
FRL2-26 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtay//- 949
-FRL2-27 tqgtaycarcaraarccnggncaracnccnaarytnytnathtgy( 949
FRLZ2-28 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaargtnytnath;éy 950 .
FRLZ2-29 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaargtnytnatﬁ%ay 950
FRL.Z2-30 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytngéhtay 945
FRL2-31 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytﬂhthtay 949
FRL2-32 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnyénathtay 949
FRLZ-33 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytﬁ@tnathtay 849
FRLZ2-34 tggttyca:caraarccnggnaargcncénaarwénytnathtay 951
FRL2-35 -tggytncarcaraarccngqnaargcnccnaap&snytnathtay o952
FRL2-36 tggtaycarcargayccnggncargcnccnmﬁhytnytnathtay 853
FRLZ2-37 tggtaycarcargayccnggndargcnccpﬁgnytnytnathtay 953
FRL2-38 tggtaycarcaraarccnggnaargcnqﬁhaarYtnytnathtay ‘ 954
FRLZ2-39 tggtaycarcaraarccnggnaargcgécnaarttyytnathtay 855
FRL2-40 tggtaycarcaraarccnggnaargﬁhccnaarytnytnathtay 954
FRL2-41 tggtaycarcarmgnccnggnaayécnccnaarytnytnathtay 958
FRL2-42 tggtaycarcaraarccnggnqﬁ%gcnccnaarytnytnathtay a954
FRL2-43 tggtaycarcaraarccnggpéargcnccnaargtnytnathtay 957
FRL2-44 tggtaycarcaraarccngghaargcnccnaarytnytnathtay G54
FRLZ-45 tggtaycarcaraarccgégnaargcnccnaarytnytnathtay 954
 FRLZ2-46 tgqtaycarcaraarq¢hggnaargcnccnaarytnytnathtay 954
FRL2-4"7 tggtaycarcaraapécnggnéargcnccnaarytnytnathtay_ 954
FRL2-48 tggtaycarcarqﬁkccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 954
FRL2-49 tggtaycarcayéarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 954
FRL2-50 tggtaycarqﬂ%aarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay, 954
FRL2-51 tgqtaycayéaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 954
FRLZ2-52 tggtayc;%caraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 954
FRLZ-53 tggtagéarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnatﬁtay 854
FRL2-54 tggta&carcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 954 .
FRL2-55 tggﬁaycarcaraarccnggnaargcnccﬁaarytnytnathtay 954

| FRL2-56 tQétayCarcaraarccnggnaargcnccngarytnytnathtay 958
| FRL2~-57 lﬁégtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 954
FRL2-58 4 tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 954
FRL2+§§ tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnyﬁnathtay 954

FIGURE 20E
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. ' SEQ ID
C
NAME SEQUENCE NO:
"FRL2-60 tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay / 954
FRL2~61 tggtaycarcaraarccnggnaargcnCCnaarytnytnathtay ,// 954
FRLZ2-62 tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtayv/ 954
| FRL2-63 tggtaycarcaraarytnggnaargcnccnaarytnytnathcay/ 959
FRL2-64 tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathgéy 954
FRL2~65 tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnatpiay G54
?RLBml ggngtnccngaymgnttyaayggnwsnggnwsnggncang vitycan 960
ytnaarathwsnmgngtngargcngargaygtnqgngt ayvtaytgy )
FRL3-2 ggngtncongaymgnt Lywsnggnwsnggnwsnggnc ngayttycan | 961
ytnaarathwsnmgngtngargcngargaygtnggp tntavtaytgy
FRL3~3 ggngtnccngaymgnttywsnggnwsnggnwsng cangayttycan 961
ytnaarathwsnmgngtngargcnqargaygtn gngtntaytaytgy
FRL3-4 ggngtncongaymgnttywsnggnwsnggnws ggncangayttycan 961
yvitnaarathwsnmgngtngargongargay nggngtntayviaytgy
: ggngtnocongaymgnttywsnggnwsngy snggncangayctycan
FRL3-5 ‘ 861
- | ytnaarathwsnmgngtngargengard vgtnggngtntaytaytgy
ggngtncengaymgnttywsnggnwsiy gnwsnggncangayttycan
FRL3-6 26l
yvtnaarathwsnmgngtngargceng gaygtnggngtntaytaytqgy
ggngtancengaymgnttywsngg snggnwenggneangayttycan
FRL3-7 961
vtnaarathwsnmgngtngarg gargaygtnggngtntaytaytgy
ggngtnceongaymgnttywsn gnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-8 . 961
ytnaarathwsnmgngingg gcngargaygtnggngtntaytaytgy
FRL3-9 ggngtnccngaymgntt snggnwenggnwsnggncangayttycan 961
‘ ytnaarathwsnmgngt gargcngargaygtnggngtntaytaytgy
ggngtnccnwsnmgn ywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-11 . ‘ 962
yvtncanathwsnws tncarcengargaygtngencantaytaytgy
ggngLnccnws nttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-12 562
ytncanathws snytncarccngargaygtngcncantaytaytgy
FRL3-13 ggngtnceng gnttywsnggnwsnggngcnggncangayttycan 963
vinaarat snmgngtngarqcngargaygtnggngtntaytaytgy
ggngtne gaymgnttywsnggnwsnggngcnggncangayttycan
FRL.3-14 963
ytnaar hwsnmgngtngargcngargaygtnggngtntaytaytgy
ggngt ccngaymgnttywsnggncanggngcnggncangayttycan .
FRL3-15 ‘ 964
S| vEn rathwsnmgnqtngarqcngargaygtnggngtntaytaytgy ‘
‘ ' ag thccngaymgnttywsaggnWsnggnwsnggncangayttycan- g ,
FRL3-16 | ~ ‘ T _ ) - ‘ i A i~ "ags
_ - ¥ ncanathwsnmgnytngarccngargayttygcngtntaytaytgy
FRL3-17 /égnathccngaymgnttywangnWsnggnwsnggncangayttytan 965

ytncanathwsnmgnytngarccngargaYttygcngtntaytaytgy-
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I
NAME SEQUENCE S/E& . b
_ ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangarttycan
FRL3-18 - - 566
ytncanathwsnwsnytncarccngargayttygcncantaytaytgy/
gqngtnccngaymgnttycanggnwsnggnwsnggncangayttyc
| FRL3-19 - a67
- ytncanathwsnwsnytncargcngargaygtngcngtntaytay Y S
ggngtnccngaymgnttycanqgnwsnggnwsnggncangaytt can
FRL3-20 967
_ ytncanathwsnwsnytncargcngargaygtngcngtntay vigy
: ggngtnccngaymgnttsznggnwsnggnWsnggncanga ttycan ' :
FRL3-21 - 268
ytncanathwsnwsnytncargcngargaygtngcngtn yviavigy | .
ggngtnccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnca gayttyvcan '
FRL3~-22 869
: ytncanathwsnwsnytncargcngargaygtngcng ntayvttiyigy
_ ggngtncongaymgnt tywsnggnwsnggnwsngg angayttycan
FRL3-23 -7 8569
‘ ytncanathwsnwsnytncargcnqarqaygtng ngtntayttytgy
ggng tncengaymgnt tyggnggnwsnggnwsel gncangayttycan _
FRL3-24 _ 970
ytncanathwsnwsnytncargengargayyg gengintaytaytgy
ggngtnccngaymgnttyggnggnwsngg snggncangaytiycan :
FRL3-25 970
yitncanathwsnwgnytncargengarg gtngcecngtntayvtavigy
gongtnecongayngnt tywsnggnwsiy gowsnggncangayttycan .
FRL3-26 ) 971
yvtncanathwsnwsnytncargeng gavgtngengtntaytaytgy
FRL3-27 ggngtnccngaymgnttywsnggn snggnwsnggncangayttycan 971
ytncanathwsnwsnytncarg gaygaygtngcngtntaytaytgy
ggngtnccngaymgnttywsn gnwsnggnwangncangayttycan
FRL3-28 : . 972
ytancanathwsnggnytinc gcngarqaygtngcnytntaytaytgy
ggngtncengaymgntt Snggnwsnggnwsnggnceangayttycan
FRL3-29 : ‘ 972
ytncanathwsnggnyt cargcngargaygtngenytntaytaytgy '
: ggngtnccngaymgr ywsnggnwsnqgnwangncangayttycan
FRL3-30 : 973
vincanathwgnws tncargcengargaygtngengtnttytaytgy
ggngtnccnga nttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-31 i L - 8973
ytncanathws snytncargcngargaygtngcngtnttytaytgy :
ggngtneceng, ymgnttywsnggnwsnggnwsnggncanqayttycan
FRL3-32 : 969
vincanat snwsnytncargcngargaygtngcngtntayttytgy
ggnginc ngaymgnttywsnggnw&nggnwsnggncangayttycan
FRL3-33 ; 969
ytnca thwsnwsnytncargcngargaygtngcngtntayttytgy
ggnyg -ccnwsnaarttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-34 i : -974
‘ vEn anathwsnwsnytncarccngargayttygcncantaytaytgy
o ' g gtnccnwsnmgnttyw$nggnwsnggnwsnggncangayttycan :
FRI.3-35 | 7 /7. - ‘ ‘ - : ‘ " . 875
ncanathwsnwsnytncarccngargayttchncantaytaytgy3_ .
,'ggnathccngcnmgnttywsngganHggnwsnggncangarttycan' '
FRL3-26 976
ytncanathwsnwsnytncarwsngarqayttygcngtntaytaytgy
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SEQUENCE

ttycanathwsnwsnytncarccngargayathgcncantaytaytgy

S;Q 1o
NAME NO:
FRL3-37 'ggnathccngcnmgnttywsnggnwsngqnwsnggncangarttycan / 976
1 ' ytncanathwsnwsnytncarwsngargayttygcngtntaytaytgy
FRL3-38 ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangaytty 975
ytncanathwsnwsnytncarccngargayttygcncantaytay_gy
FRL3-39 ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayt can 977
_ ytncanathwsnwsnytncarccngargayttygcngcntay avigy :
FRL3~40 ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncang ttycan 975
ytncanathwsnwsnytncarccngargayttchncan aytavtgy | -
ggngtnconwsnmygng tnwsnggnwanggnwsnggne gayttycan
FRL3~41 878
ytncanathmgnwsnytncarccngargayttygcn antaytaytgy _
ggngtnconwsnmgnt tywsnggnwesnggnwsngg cangayttycan
FRL3~42 979
- ytncanytnwsnwsnytncarccngargaytty ncantaytaytgy
FRL3“43‘_ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnw ggncangayttycan 975
ytncanathwsnwsnytncarccngargayt vgcncantayvtayvtigy
ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsngg snggncangayvitycan
FRL3-44 | . ' _ : : =3219]
yvitncanathwsnwsnytncarcengara vittygoncantaytaytgy
" ggngtnoenwsnmgnt tywsnggnwel gnwenggncangayttycan
FRL3~45 ‘ 981
yvincanttywsnwsnytncarccng gayttygcncantaytaytgy :
ggngtnecenwsnmgnt tywsngg snggnwsnggneangayttycan
FRL3-46. 982
yvincanytnwsnwsnytncarc gargayttygcnwsniaytaytgy
ggngtncenwsnmgnttywsn gnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3~-47 - ag2
ytncanytnwsnwsnytnc cengargayttygenwsntaytaytgy
ggngtneenwsnmgntt snggnwsnggnwsnggncangayttycan‘
FRL3-48 . 975
yvEncanathwsnwsny carccngargayttygencantaytaytgy
ggngtnoenwsnmgn ywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-49%9 . 975
ytncanathwsnweg ytncarccngargayttygcncantaytaytgy
ggngtnccnws nttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-50 - ‘ . 875
vtncanathws wsnytncarccngargayttygcncantaytaytgy-
ggngtnccn nmgnttywsnggnWsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-51 : 983
vincanat snwsnytncarccngargayttygcnwsntaytaytgy
ggngtnc nwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-52 883
: ytnca hwsnwsnytncarccngargayttygcnwsntaytaytgy
ggng nccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwangncangayttycan
FRL3-53 -975
R vt anathwsnwsnytncarccngargayttygcncantaytaytgy
BT ngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan 984.
tycanathwsnwsnytncarccngargayathgcncantaytaytgy:.” :
ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsngqnwsnggncangayttycan' l984
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FT(QUFHEZOI

I
NAME SEQUENCE Siz;.D
ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan '
FRL3~-56 984
ttycanathwsnwsnytncarccngargayathgcncantaytaytgy
qgngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttyc
FRL3-57 284
ttycanathwsnwsnytncarccngargayathgcncantaytay
- ggngtnccnwsnmqnttywsnggnwsnqgnwsnggncanqaytt can
FRL3-58 984
ttycanathwsnwsnytncarccngargayathgcncantay vigy
gngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncang tycan .
FRL3-59 584
ttycanathwsnwsnytncarccngargayathgcncant viaytgy :
gngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsngarc aytiycan :
FRL3-60 985
ttycanathwsnwsnytncarccngargayathgcnc ntaytayvtqy :
ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsngg angayttycan
FRL3-61 ag4
ttycanathwsnwsnytncarccngaxgayathg cantaytaytgy
ggngtncenwsnmgnt tywsnggnwsnggnws gncangayttycan
FRL3-62 . o84
ttycanathwsnwsnytncarccngargaya gencantayviaytgy
ggngtnecenwsnmgnt tywsnggnwsnggry snggncangayttycan
FRL3-63 984
| ttycanathwsnwsnytncarccngarg thgcncantaytaytqy
ggngtnccnwsnmgnttywsnggnwsn gnwsnggncangayttycan
FRL3-64 A 984
ttycanathwsnwsnytncarceng gayathgcncantaytaytgy ,
ggngtnccnwsnmgnttywsnggn snggnwsnggncangayttycan
FRL3-65 984
ttycanathwsnwsnytncarc gargayathgcncantaytaytgy
FRL4-1 ttyggncarggncanmgnytngérathaar 986
FRL4-2 ttyggncarggncanmgny;ﬁgarathaar 886
FRL4A-3 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4~-4 ttyggncarggncanmgAytngarathaar 986
FRLA-5 | ttyggncarggncandarytngarathaar 588
FRL4-6 | ttyggnggnggncghaargtngarathaar ‘989
FRL4-7 | ttyggnggnggndanaargtngarathaar 989
FRL4-B ttyggncayggﬁcanmgnytngarathaar 890
FRL4-9 ttyggncayégncanmgnytngarathaar - 9890
FRL4-11 ttngnq¢hggncanaargtngayathaar 591 .
FRL4-12 | ttyogndgnggncanaargtngarathaar 989
FRL4-13 ttnghccnggncanaargtngayathaar 991
FRL4-14 ttyégnccnggncanaargtngayathaar " 991
FRL4-15 {gﬂ?ggnggnggncanaargtngaratnaar' ags
FRL4-16 |, tygqncarggncanaargtngarathaar- 992
FRL4-17 ttyggncarggncanaarytngarathaar " 988
FRL4-18 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRL#-19 ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
Fgﬁ4m29 ttyggncarggncanaargtngarathaar 992




SEQ 1D
- M0: |

NAME SEQUENCE
FRL4-21 | ttyggncarggncanaargtngarathaar / 992
FRLA-22 | ttyggncarggncanaargtngarathaar - 992
FRL4-23 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRL4-24 ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRL4-Z25 ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRL4-26 | ttyggncenggncanaargtngarathaar 993
FRL4-27 | ttyggncconggncanaargtngarathaar 993
FRL4-28 | ttyggncarggneanaarytngarathaar 988
FRL4-29 ttyggncarggncanaarytngarathéar 988
FRL4-30 | ttyggnggnggncanaargtngcnathaar 8994
FRL4-31 | ttyggnggnggncanaargtngcnathaar 994
FRL4-32 ttyggnggnggncanaargtngarathaar 98¢
{FRL4-33 | ttygognggnggncanaargtngarathaar // 989
FRL4-34 ttyggnccnggncanaargtngayathaag/' 991
{1 FRL4-35 ttyggnccngqncanaaratggayathaqf 995
FRLA4-36 ttyggncarggncanaargtngarathﬁér 992
FRL4-37 | ttyggncarggncanaargtngaratfaar 992
FRL4-38 | ttyggncarggncanaargtngarytyaar 996
FRL4-3%5 ttyggnccnggncanaargtng&ﬁathaar 991
FRL4-40 ttyggnggngqncanaargtqghrathaar 985
FRL4-41 ttyggnggnqgncanaarg?ﬁ@arathaar ' 989
FRLA-42 | ttyggncarggncanmgngtngarathaar 986
FRL4-43 | ttyggncarggncanmghytngarathath 987
FRLA-44 | ttyggncarggncanfignytngarathaar 986
FRL4-45 | ttygancarggncghmgnytngarathaar 986
FRL4-46 | ttyggncarggnéanmgnytngarathaar 986
FRL4-47 ttyggncarggﬁcanmgnytngarathaar* 986
FRL4-48 | ttyggncardgncanmgnytngarathaar 986
FRL4-49 ttyggncg%ggncanmgnytngarathaar ‘986
FRL4-50 ttyggqéarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-51 | ttygghcarggncanmgnytngarathaar 986
- FRL:4-52 ttgﬁbncargqncanmgnytngarathaar : 986
FRL4-53 | tt{ggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-54 ‘ﬁ%yggnccnggncanaargtngayathaar 591
FRL4-55 f ttyggnccnggncanaargingayathaar 991
FRL4-56 ttyggnggnggncanaargtngarathaar 989

FT(}IHKEZZGJ
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FIGURE 20K

NAME SEQUENCE
'FRLA-57 ttyggnggnggncanaargtngarathaar 989"
FRL4-58 | ttygonggnggncanaargtngarathaar 989
FRLA-59 | ttyggnggnggncanaargtngarathaar 989
FRL4-60 ttyggnggnggncanaargtngarathaar © 989
FRL4~G1 tﬁyggnggnggncanaargtngarathmqn . 997
FRL4-62 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-63 ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-64 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL.4-65 ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986




 HEAVY CHAIN FR NUCLEOTIDE SEQUENCES
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 SEQUENCE ' /

Fk%ls

nggnWenytnmgny tiwsntgygengonowsn

AME NAME: SEQ ID
N K ‘ . NG :
FRH1-1 FRH1-1 cargtncarytngtncarwsnggngengargtnaaraargcngg 998
ngcnwsngtnaargtowsnigyaargenwsn
FRHL~2 FRHL-2 cargtncarytngtncarwsnggngengargtnaargarcengg 998
. ngenwsnginaargtnwsntgyaargcnwsn
FRH1-3 FRY1~3 cargtncayytngtncarwsnggngcngargtn raarccengg 699
ngcnwsngtnaargtnwsntgyaargtowsn
FRH1-4 FRH1-4 cargtncarytngtncarwsnggngengarginaaraarcengg 998
ngonwsngtnaarglnwsnigyaargonw.
FRHL-5 1 oeg1-5 cargtncarytngincarwsnggngong, rgtnmgnaarccngg 1000
ngenwsngtnaargtowsntgyaargtiwsn
FRH1-6 FRAL-6 cargtncarytngtncarwsnggng gargtnmgnaarccngg 1000
ngenwsngtnaargtnwsntgyasyginwan
FRH1-T FRHL~7 cargtncanytnaargarwsng cengitnytngtnaarcenca | 1001
ngarcanytneanytncantgycangtnwsn
FRH1-8 FRH1-8 cargtncgnytnaargargs ggneongtnytnginaarcenca 1001
ngarcanytncanytncas gvcangtnwsn
. a :
FRH1-9 FRHL-0 carathcanytnaarg snggnecencanytngtnaarcenca 1002
necarcanytncanytnfantgycanttywsn
FRHL-10 FRH1-10 carathcanytnaa garwsnggnccncanytngtnaarccnca 1002
ncarcanytncanytncantgycanttywsn
FREL~11 EFREL-11 | carathcanvyt argarwsnggneoncanytngtnaarcconca 1002
‘ ncarcanytnganytncantgycanttywsn
FRH1~12 FRH1-12 carathca naargarwsnggnccncanytngtnaarccnca 1002 -
: . ncarcan ncanytncantgycanttywsn
FRH1-13 FRH1-13 .carat hfanytnaargarwsnggnecncanytngtnaarcenca 1002
o nearcénytncanytncantgycanttywsn
. - . .
FRH1-14 FRH1-14 cargthcany naargarwsnggnccncanytngtnaazccnca 1002
_ . nogrecanytncanytncantgycantiywsn .
FRH1-15 FRH1-15 rathcanytnaargarwsnggnccncanytngtnaarccnca 1002
carcanytncanytncantgycanttywsn
' gtnc Engtn n
FRH1-16 FRH1-16 gargtncarytngtngarws ggnggnggnytngtnaarcengg 1003
nggnwsnytnmgny towsnitgygengenwsn
FRH1-17 FRH1- gargtncarytnytngarwsnggnggnggnytngtncarccngg 1004
nggnwsnytnmgnyinwsnigygengonwsen :
3331“33' gargtncarytnytngarwsnggnggnggnytngtnaarqcngg 1004

FIGURE 21A
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ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn

NAME NAME | SEQUENCE | / | SE.;?O :ID
N Tl vt i s ot i R
a0 | ey | Seaeesayngeenig oo o enaecs eena | soos
e e v e i R
e | || 1008
N Bl e el R
T Bl s i e
renizs | renes | Cansueenyinginosinogdonge rotatenad | soos
e el vy il e
i E;'Zéif,iiiiiﬁ;ﬂiﬁi&ﬁ;ﬁéﬁiiiﬁ:ﬂt“g“‘.“"‘”‘“‘gg 100s
iz |mweige | CordmeEglnesioaios et eanensy | oos
N Bl et s il e
N R e et el M
ria1 | rmaon | SoIIopyingagesonionag IRERCaTeenat | 1007
N N e e el B
[rass |monss | Qfoomceinsngmnomosooinatncarcends | 007
N EEl e e v L il B
rrias | runsy/ | COLICRineatganegeengg TR aREcane | so0s
rwiiae | rmide | conencanviacergarinog sy engtnastoces | soos
.FRH1-37' ﬁ?ﬁl-B? .'cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtnaarccnwsr '1008
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B k';-“’ : E
NAME NAME _ SEQUENCE ' / SE;?D _:FD
FRH1-38 FRH1»38A Cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtnaar cnws 1&08
ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRH1-39 FRE1-39 cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtn Arconws 1009
ncarcanytnwsnytnaaytgycangtinwsn
FRE1-40 FRH2-40 cargtncarytnca:garwsnggnccnggnytn _naarccnws 1009
_ ncarcanytnwsnytnaaytigycangltnwsn .
FRE1~41 FRE1-41 cargtncarytnca;garwsnggnccnggny ngtnaarccows. iOOS
ncarcanytnwsnytncantgycangtnw _
FRE1-42 FRH1-42 cargtncarytncarggrwsnggnc;ng nytngtnaarcCnws 1008
ncarcanytnwenytncantgycangtdiwsn
FRH1-43 FRH1-43 cargtnearyincargarwsnggno gonytngtnaarccnws 1008
: ncarcanytnwsnytncantgycapgtnwsn -
FRH1-44 FRH1-44 cargtncaryvincargarwsngg coenggnytngtnaarconws 1008
ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRH1-45 FRH1-45. ;argtncarytncargarws gneoenggnyingtnaarcenws 1908
ncarcanytnwsnytncanfgycangtnwsn
FRH1-46 FRH1-46 cargtncarytncarcar ggggngonggnytnytnaarconws 1010
- ‘ngarcanytnwsnytngantgygengtntay
FRH1-47 FRH1~47 cargtncarytncargartggggngenggnytnytnaarcenws 1010
ngarcanytnwsnyfncantgygengtntay
FRH1-48 FRH1-48 _gargtncarytn_ :cartggggngcnggnytnytnaarccnws 1010
ngarcanytnwgnytncantgygengtntay
FRE1-49 FRE1~49 cargtnecaryfncarcartggggngenggnytnytnaarccnws 1010
] ngarcany wsnytncantgygengtntay
FRE1-50 FRH1-50 cargtnc rytncarcartcgggngcnggnytnytnaarccnws 1010
ngarcafbytnwsnytncantgygengtntay
FRE1-51 FRH1-51 carg carytncargarwsnggnccnggnytngtnaarccnws 1011
nga canytnwsnytncantgycangtnwsn
FRH1~52 FRH1-52 gtncarytncargarwsnggnccnggnytngtnaarccnws 1011
garcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRH1-53 FRE1~53 /carginearytncargarwsnggnecnggnytnginaarcenws 1011
. ngarcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRE1-54 FRH1-54/ gargtncarytngtncastnggngcngarytnaaraarccngg - 1012
ngarwsnytnaarathwsntgyaarggnwsn . :
FRH1~-55 FRH1-55 .gargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccngg. 1013
: S ngarwsny;naarathwsntgyaarggnwsn = !
FRHE1-56" F 1—56 gargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccngg_ 1013
. ngarwsnytnaarathwsntgyaarggnwsn
FRE1-57 . /éRHl—S? gargtncarytncarcarwsnggnccnggnytngtnaarccnws 1014
Y, : ncarcanytnwsnytncantgygenathwsn
FRH1-58 /’ FRHI1-58 gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarcengg 1007
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NAME | NAME SEQUENCE / Si% :J:D
FRH2-1 FRH2-1 tgggtnmgncargcnccnggncarggnytngartggatggbn4 1015
| FRH2-2 FRH2-2 tgggtnmgncargcnccnggncarggnytngartgga@éggn 1015
FRH2-3 FRHZ-3 tgggtnmgndargcnccnggncaxggnytngartggﬁigggn 1015
FRH2-4 FRH2-4 tgggtnmgncargcnccnggncarggnytngartgﬁatgggn 1015
FRHZ2-5 FRHZ2-5 tgggtnmgncargcnccnggnaazggnytngarpégatgggn 1016
FRH2~6 FRH2-6 tgggtnmgneargenccnggnaarggnytngaytggatgggn 1016
FRHZ-7 FRH2~7 tggathmgncarccnccnggnaargcnytngértggytngcn 1017
FRHZ-8 FRH2-20 tggathmgncarccnccnggnaargcnytp@artggytngtn 1018
FRH2-9 FRH2-65 tggathmgncarccnccnggnaargcngfhgartggytngcn - 1017
FRH2-10 FRH2~56 tggathmgncarccnccnggnaargcgﬁtngartggytngcn : 1017
FRHZ2-11 ~ERHZ2~62 tggathmgncarccnccnggnaargghytngartggytngcn 1017
FRH2-12 FRH2-2 tggathmgncarccncenggnaargenytngartggytngen 1017
FRH2-13 FRH2-59 tggathmgncarccnccnggnaa%gcnytngartggytngcn 1017
FRHZ2-14 FRH2-57 tggathmgncarccnccnggqﬁﬁrgcnytngartggytngcn 1017
FRH2-15 FRHZ2-64 tggathmgncarccnccnggﬁaargcnytngaxtggytngcn 1017
FRH2~16 1 FRH2-41 nggtnmgncargcnccng@naarggnytngartgggtnwsn 1019
FRHZ-17 FRH2-45 tgggtnmgncargcncgﬁggnaarggnytngartgggtnwsn 1019
FRH2-18 FRH2-47 tgggtnmgncargcngénggnaarggnytngartgggtnwsn 1019
FRH2-19 FRH2-51. tgggtnmgncargqﬂbcnggnaarggnytngartgggtnwsn 1018
FRH2-20 FRH2-52 tgggtnmgncargénccnggnaarggnytngartgggtnwsn 1019
FRHZ-21 FRH2-13 tgggtnmgncaybcnccnggnaarggnytngartgggtngcn 1020
FRH2-22 FRH2-14 tgggtnmgnqérgcnccnggnaarggnytngartgggtngcn 1020
FRHZ2~23 FRH2-1 tgggtnmggéargcnﬂcnggnaarggnytngartgggtngcn 1020
FrRH2-24 | FRH2-22 tgggtnmghcargcnccnggnaarggnytngartgggtngcn 1020
FRH2-25 . FRH2-23 _tgggtgﬁgncargcnccnggnaarggnytngartgggtngcn 1020
FRHZ2-26 FRHZ-12 tgggyhmgncarganccnggnaarggnytngartgggtngcn 1020
FRH2-27 -FRH2-5 tggdtnmgnecargencenggnaarggnytngartgggtngen 1020
FRHZ~28B FRH2-15 tgggtnmgncargcnccnggnaarggnytngartgggtngcn 1620
FRH2-28 FREZ-7 ﬁbggtnmgncargcnccnggnaarggnytngartgggtngcn 1020
FRH2-30 FRHZ2~61 Ctgggtnmgnecargencenggnaarggnytngartgggtngen 1020
FRH2-31 .FRH2-~39 /’ tgggtnmgncargencenggnaarggnyingartgggtnwsn 1019
FRHZ-32 FRHE—B%/ tgggtnmgncargencenggnaarggnytngartgggtnwsn 1019
"FRHZ-33 FRHE-@/ tgggtnmgneargencenggnaarggny tngartgggtnwsn 1019
FRH2-34 .~ - FRH;7@5 tgggtnmgncargcnccnggnaarggnytngartgggtnﬁsn 1.019
FRH2-35 | FRAZ-21 - | tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartggathggn. 1021
FRH2-36 F3ﬁ2~8 - | tggathmgncarcayccenggnaarggnytngartggathggn 1021
FRHZ2-37 PRH2-9 tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartggathggn 1021
FRH2-38 FRH2~-18 tggathmgnearcaycenggnaarggnytngartggathggn 1021
FRH2+39“// FRH2-24. tggathmgnearcayconggnaarggnytngartggathggn 1021
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ggarytnwsnwsnytnmgnwsngargaycangcngtntaytayt
gygcncan .

NAME NAME SEQUENCE : / Si% :ID
FRH2-40 FRH2-25 tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartggatbégn 1021
FRHZ2-41 FRH2-26 tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartggaﬁhggn 1021
FRHZ2-42 FRH2-27 tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartggéthggn 1021
FRHZ-43 FRH2-38 tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartg@athggn 1021
FRHZ2~44 FRHZ2-54 tgggtnmgncarcayccnggnaarggnytngagfggathggn 1022
FRHZ-45 FRHZ2+55 tgggtnmgncarcayccnggnaarggnytng§£tggathggn 1622
FRH2-46 FRH2-43 tggathmgncarccnccnggnaarggnytng%rtggathggn 1623
FRH2-47 FRH2-44 tggathmgncarcdnccnggnaarggnygﬁbartggathggn 1023
FRHZ2-48 FRH2-49 tggathmgncarccnccnggnaarggnyfngartggathggn 1023
FRHZ2~49 FRHZ2-50 tggathmgncarccnccnggnaarggﬂ&tngartggathggn 1023
FRHZ-50 FRH2-53 tggathmgncarccnccnggnaargdnytngartggathggn 1023
FRH2-51 FRH2-33 tggathmgncarccngcnggnaapﬁgnytngartggathggn 1024
FRH2-52 FRH2-3 tggathmgncarccncenggnagrggnytngartggathggn 1023
FRH2-53 FRHZ2-4 tggathmgncarccnccngggﬁarggnytngartggathggn 1023
.FRH2-54 FRE2-186 tgggtnmgncaratgccnggﬁaarggnytngartggatgggn . 1025
FRH2-55 FRH2-17 tgggtnmgncaratgccngbnaarggnytngartggatgggn 1025
- FRHZ2-56 FRH2-11 tgggtnmgncaratgcgﬁggnaarggnytngartggatgggn 1025
FRH2-57 | FRH2-37 tggathmgncarwsngénwsnmgnggnytngartggytnggn 1026
FRHZ2-58 - FRHZ2-39. tgggtnmgncargqﬂbcnggnaarggnYtngaztgggtnwsn 1019

: ' mgngtrcanatgcancangaycanwsncanwsncangentayat
FRH3-1 FRE3-10. ggarytnmgnwinytnmgnwsngaygaycangengtntaytayt 1027
gygconmgn ‘ .
_ mgngtncangdtgecancangaycanwsneanwsncangentayat
FRH3-2 FRH3-10 ggaryt nwsnytnmgnwsngaygaycangengintaytayt 1027
gygconmgn
mgng canatgcanmgngaycanwsnathwsncangcntayat
FRH3-3 FRH3-42 gga nwsnmgnytnmgnwsngaygaycangcngtntaytayt - lp28
gygonman
. ngtncanatgoanmgngaycanwsnathwsncangentayat
FRH3Z-4 FRH3-40 garytnwsnmgnytnmgnwsngaygaycangcngtntaytayt 1028
gygenmgn
' : ‘ mgngtncanatgytngargaycanwsncangaycangentayat
FRH3~5 FRH3-30 1029
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NAME

NAME

SEQUENCE ///

SED ID.
NO:

FRH3-6

FRH3-31

mgngtncanatgytngargaycanwsncangaycangc ayat
ggarytnwsnwsnytnmgnwsngargaycangcngtn ytayt
gygencan :

1029

FRH3-7

FRH3-29

mgnytncanathwsnaargaycanwsnaarwsnc gtngtnyt
ncanatgcanaayatggayccngtngaycangepcantaytayt
gygcnmyn

1030

FRH3-8

FRH3-20

mgnytncanathwsnaargaycanwsnaar ncargtngtnyt
ncanatgcanaayatggaycengtngaycghgcncantaytayt
gygoenmgn

1030

FRH3-92

FRH3-65

mgnytncanathcangargaycanws araaycargtingtnyt
ncanatgcenaayatggaycengtn ycangchantaytayt
gygencay

1031

FRH3-10

FRH3-56

mgnytncanathcanaargayca wsnaarcancargtngtnyt
ncangtncangayatggaycc tngaycangcncantaytayt
gygeneay -

1032

FRH3-11

FRH3~62

mgnytncanathcanaarg ycanwsnaaraaycargtnginyt
neanatgecanaayalggs ccngtngaycangcncantaytayt
gygcncay

1031

FRH3-12

FRH3~-2

mgnytncanathcan argaycanwsnaaraaycargtngtnyt
ncanatgcanaayytngayccngtngaycangecncantaytayt
gygoncay

1033

FRE3-13

FRH3-59

mgnytncanat canaargcncanwsnaaraaycargtngtnyt
ncanatgca ayatggayccngtngaycangcncantaytayt

- gygoncay /

1034

FRE3-14

FRH3-57

mgnytne nathcanaargaycanwsnaaraaycargtngtnyt
ncanat canaayatggayccagtngaycangcncantaytayt

gygceptay

1031

FRH3-15

FRH3-64

megr tncanathcanaargaycanwsnaaraaycargtngtnyt
nc natgcanaayatggayccngtngaycangcncantaytayt
gencay

1031

FRH3-16

FRH3-41

mgnttycanathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngocngargaycangengtntaytayt
gygenmgn

10635

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt |
ncaratgaaywsnytnmgngcngargaycangcngtntaytayt
' gygenaar :

1026
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" NAME

NAME

SEQUENCE

SEQ ID
NO:

FRH3-18

FRH3-47

mgnttyéanathwsnmgngayaaywsﬁaaraaycanyt ayyt

gygonaar . _

ncaratgaayanytnmgngcngargaycangcngtn aytayt

1036

FRE3-19

FRH3-51

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraayc ytntay?t
pcaratgaaywsnytnmgngengargaycangc gartaytayt
gygcnaar

1637

FRH3-20

FRH3-52

mgntiycanathwsnmgngayaaywsnaar aycanytntayyt
nca:atgaaywsnYtnmgngcngargayc ngcngartaytayt
gygenaar .

1037

FRH3-21

FRH3-13

mgnttycanathwsnmgngayaayws tgaaycanytnfayyt

gygenmgn

ncaratgaaywsnytnmgngengar aycangengtntaytayt |

1038

FRH3-Z2

FRH3-14

mgnttycanathwsnmgngaya snatgaaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngc gargaycangcngtntaytayt
gygenmgn ‘ -

1038

FRH3-23

FRH3-1

mgnttycanathwsnmgngéyaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytam gcngargaycangcngtntaytayt
gygenmgn

1039

FRH3-24 -

FRH3-22

mgnttycanathws gngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaaywsn nmgngcngargaycangcngtntaytayt
gygcomgn

1039

FRH3-25

FRH3-23

mgnttycana wsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaa snytnmgngcngargaycangcngtntaytayt
gygenmg .

1039

FRH3-26

FRH3-12

mgntty naghwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncara gaayﬁsnytnmgngcngargaycangcngtntaytayt
gygtaytn '

1640

FRHE3-27

FRH3-5

mg tyaanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
n aratgaaywsﬁytnmgngcngargaycangcngtntaytayt
ygonmngn. '

1638

FRH3-28

/mgnttycangtnwsnmgngayaaywsnaaraaycanytnttyyt
ncaratgaaywsnytnmgngcngargaycangcngtntaytayt
gygenmgn - - .

- 1041

FRH3-29

_ mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt

ncaratgaaywsnytnmgngcngargaycangcngtntaYtayt

1039

gygenmgn
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WNAME

NAME

SEQUENCE ///

SEQ ID
NO:

FRH3-30

FRE3-61

mgnttycanathwsnmgngayaayWSnaaraaycanYtn ayvt
-ncaratgaaywsnytnmgngcngargaycangcngtn yvtayt
gygcnmgn

1041

FRH3-31

FRH3-39

mgnttycanathwsnmgngayaaygcnaaraayws ytnttyyt
ncaratgaaywsnytnmgngaygargaycangengtntaytayt
gygcnytn

1042

FRH3-32

| FRH3-34

mgnttycanathwsnmgngayaaygcnaara, ywsngtntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngaygargayc gengtntaytayt
gygcnmgn

1043

FRH3-33

FRE3~6

mgnttycanathwsnmgngayaaygengaraaywsnytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngaygargaycangengtntaytayt
gygenmgn ‘

1044

FRH3-34

FRH3-35

mgntiycanathwsnmgngayaaygenaaraaywsnytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngaygargaycangcngtntaytayt
gygenmgn

1044

FRH3-35

FRH3-21

mgngtncanathwsngtnggycanwsnaaraaycarttywsnyt

gygcenmgn

naayytnwsnwsngting goengeongaycangengtntaytayt |

1045

FRH3-36

FRH3-8

mgngtnaayatgwsn tngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnwsnwsng{ncangengengaycangcengtntaytayt
gygcnmgn

1046

FRH3-37

FRH3-9

mgngtnaayat -sngtngaycanwsnaaraaybarttywsnyt
naarytinwsn sngtncangengengaycangengtntaytayt
gygenmgn /

1046

FRH3-38

FRH3~18

mgngtnegnathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naaryt wsnwsngtncangcngcngaycangcngtntaytayt
gygcnmgrn

1047

FRH3-39

FRH3~24

mgn, thcanathwsngcngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
n rytnaaywsngtncangcngcngaycangcngtntaytayt
genmgn

1048

FRH3-40

gygceniagn

/mgnathcanathwsngengaycanwsnaaraaycarttywsnyt |
FRH3—25£// naarytnaaywsngtncangcngcngaycangcngtntaytayt

1048

naarytnwsnwsngtncangcngcngaycangcngtntaytayt
gygcnmgn '

mgnathcanaarwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt'

1048
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. NAME

NAME

SEQUENCE ///

SEQ ID
NO:

FRH3-42

FRH3-27

7mgnathcanaarwsngtngaycanwsnaaraaycartt snyt
naarytnwsnwsngtncangcngcngaycangcngt aytayt |

gygenmgn

1049

FRH3-43

FRH3-38B

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraayc rttywsnyt

naaryvtnwsnwsnginecangengengaycang gtntaytayt

gygCnwsn

1050

FRHE3-44

FRH3-54

_mgngtncanathwsngtngaycanwsnaar aycarttywsnyt
naarytnttywsngtncangcngCngay ngengtntayttyt

- gYygCenmgn

1051

FRH3-45

FRH3-55

mgngtncanathwsngingaycanws aaraaycarttywsnyt
nzarytonttywsngtncangenge aycangengitntayttyt
gy genmgn

o
<
5]
'_ 1Y

FRH3-46

FRE3-43

mgngincanathwsngtngayc nhwasnaaraaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtancangc gcngaycangcngtntaytayt
gygenmgn

1047

FRH3-47

FRH3-44

mgngtncanathwsngtn ycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtno ngengengaycangengtntaytayt
gygonmgn

1047

FRH3-48

FRH3-49

mgngtncanathws tngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytinwsnwan tncangongengaycangengtntaytayt

gygenmgn

1047

FRE3-49 -

FRH3-50

mgngtncana \angtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnws sngtncangengengaycangengtntaytayt
gygcnmgn

1047

FRH3-50

FRH3-53

mengtn nathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naar wsnwsngtncangcngcngaycangcngtntaytayt

gygcpmgn

1047

FRH3~51

FRH3-33

mgndtncanatgwsngtngaycanwsnaaraaycartiywsnyt
nagArytnwsnwsngtncangengengaycangengtntaytayt
gonmgn

1052

FRH3-52

FRH3-3

mgngtncanathwsnathgtncanwsnmgnaaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtncangcngcngaycangcngtntaytayt

gygenmgn

1053

FRH3-53 .

FRE3~

mgngtncanathwsnathgtncanwsnmgnaaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtncangcngcngaycangcngtntaytayt

| gygenmgn

1053
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FIGURE 213

NAME NAME SEQUENCE ' / SEI?O :ID
‘cargtncanathwsngcngayaarwsnathwsncangc ayvt
FRH3~54 FRH3~16 ‘ncartggwsnwsnytnaargcnwsngaycangcnatg aytayt 1054
gygcnmgn
cargtncanathwsngcngayaarwsnathaayc ngcntayyt
FRH3-53 -FRH3-17 ncartggwsnwasnytinaargenwsngaycange atgtaytayt 1055
' gygcmmgn
cargtncanathwsngcngayaarwsnath sncangentayyt
FRH3-56 FRE3-11 pcartggwsnwsnytnaargenwsngaygangenatgtaytayt 1054
gygenmgn '
mgnathcanathaayccngaycanws aaraaycarttywsnyt
FRE3-57 FRH3-37 ncarytnaaywsngtncanccngar, aycangcngtntaytayt 1056
gygenmgn
: mgnttycanathwsnmgngaya ygenaaraaywsnytnttyyt
FRH3-58 FRH3-39.1 | ncaratgaaywsnytnmgng gargaycangcngtntaytayt 1042
. gygenytn
FRH4-1 FRH4-10.1 tggggncarggncanytng%ncangtnwsnwsn 1057
FRH4-2 FRH4-10 tggggncarggncanytﬂgtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-3 FRH4-42 tggggncarggncanyingtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-4 FRH4—~40 tggggncarggneadytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-5 FRH4~-30 tggggnecarggngancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-6 . | FRH4-31 tggggncargzﬁbancangtncangthSnwsn 1058
FRH4-7 t FRH4~28 tggggncar neanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-8B FRH4-20 tggggncaﬁbgncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-9 FRH4-65 tggggngérggncanytngtncangtnwanwsn 1057
FRH4-10 FRH4~56 tggggﬂbarggncanytngtnaangtnwsnwsn 1057
FRH4-11 FRH4-62 | tgggdrncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-12 FRH4-2 tggbgncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-13 FRHE4~58 gégggncarggncanytngtndangtnwsnwsn 1057
| FRH4-14 FRH4-57 ggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-15 FRH4-64 tggggnecarggncanytngtincangtnwsnwsn 1057
FRH4~16 FRH4—41,/ tggggncarggneanatggtncangtnwsnwsn 105¢
FRH4~-17 FRH4—4$/ tggggnecarggncancangtncangtnwsnwsn 1058
1 FRH4-18 FRH4~ﬁ5 tggggncarggncancangtncanginwsnwsn 1058
FRH4-19 . | FRE4451 tggggnearggncancangtncangtnwsnwsn 1058
| FRH4-20 FRH@-SB_ ,4tggggncarggncancangtncangtnwsnwsn 1058 |
FRH4-21 | FRHA-13 tggggncarggncanytngtneangtnwsnwsn 1057
FRH4-22 RH4-14 tggggncarggncanytngincangtnwsnwsn 1057
FRH4-23 / FRE4-1 | tggggncarggncanyingincangtnwsnwsn ‘2057
FRH4~24 / | FRH4-22 “tgoggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
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NAME NAME ' SEQUENCE . : /// S?&)fD
FRH4-25 FRH4-23 | tggggncarggncanytngtncanginwsnwsn / 1057
FRH4~26 FRH4~-12 tggggncarggnwsnytngtncangtnwsnccen /. 1060
FRH4~27 FRHA~5 fggggncarggncanytngtncangtnwsnowsn / . 1057
FRH4-28 FRH4~15 tggggncarggncancangtneangtnwsnwsn // 1058 .
FRH4~29 FRH4~7 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn /’ 1057
FRH4~30 FRH4-61 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsg/ - 1057
FRH4-31 FRH4-39 tggggncarggncanytagtncangtnwsnwshn 1057
FRE4-32 FRHE4-34 tggggncarggncancangtncangtnwsqﬁsn ’ 1058
FRH4~33 FRH4-6 tggggncarggncancangtncangtnwsﬁwsn ' 1058
FRH4~34 FRH4-35 tggggncarggncancangtncangtny%nwsn 1058
FRH4-35 FRE4~21 tggggncarggncancangtncanggﬁwsnwsn ' 1058
FRH4~36 FRH4~8 tggggncarggncanaargtncangénwsnwsn . 1061
FRH4~-37 FRE4~9 tggggncarggncanaargtncaﬂbtnwsnwsn 1061
FRH4-~-38 FRH4~18 tggggncarggncancangtngéngtnwsnwsn 1058
FRH4-39 FRH4-24 tggggncarggncancangtgéangtnwsnwsn _ . 1058
FRH4-40 FRH4-25 tggggncarggncancangﬁhcangtnwsnwsn 1058
FRH4-41 | FRH4~28 tggggnmgnggneanytngtncangtnwsowsn | 1062
FRH4~42 FRE4-27 tggggnmgnggncanypﬁgtncangtnwsnwsn 1062
FRH4-43 FRH4-38 tggggncarggncaqéangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4~44 FRH4-54 tggggncarggncaﬁytngtncangtnwsnwsn . 1057
FRH4-45 FRH4~55 tggggncarggnganytngtncangtnwsnwsn. ' 1057
FRH4-46 FRH4-43 tggggncarggﬁcanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4~-47 FRH4-44 tggggncarg@ncanytngtncangtnwsnwsn ' 1057
FRH4-48 FRH4-4%9 tggggncqugncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-49 FRH4-50" - tggggngérggncanytngtncangthsnwsn 1057
FRH4~50 FRH4~53 tggggfcarggncanytngtncangtnwsnwsn . 1057
FRH4-51 FRH4-~33 tgggéncarggncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-52 FRH4-3 tgg@gncarggncanatggtncangtnwsnwsn "~ 1058
FRH4~53 FRH4~4 @égggncarggncanatggtncangtnwsnwsn N 1059
FRH4-54 FRE4~16 ggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn . 1057
FRH4-55 FRH4-17 ~tggggncarggncanytingincangtnwsnwsn 1057
FRH4~-56 FRH4—11,/ tggggncarggncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-57 FRH4-37/ | tggggacarggncancangincangtnwsnwsn 1058
FRH4-58 FRH4~3©.1 tggggnearggncanytngincangtnwsnawsn ‘ 1057
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U, -1 light chain aming acid sequence (SE(} ID NO:I)
DVVMTQSPLELPVTILGOPASTSCRESQSLVY SDGNTYLNWFQQRPGOSPRELIYKVSNWDSGVP

DRFNGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMOSTHWPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDE
QLESGTASVVCLLNNFY PREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KEEKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Up-2 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:2)
DVVMTOQSPLELPVTLGOPASISCRESOSLVYSDGNTYLNWFQORPGOSPRRLIYKVSNWDSGVE
DRESESESETDITLK I SRVEAEDVEVYYCIOCTHWPTTFGOGTRLEIXRTVAAPSVFIFPPSDE
QLXSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWRKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHEKVYACEVITHQGLSSPVTKSFNRGEC

El; -3 light chain amine acid sequence (SEQ ID NG:3)
DVVMTOSPLSLPVILGOPASISCRSSOSLVY SDEGNTYLNWLOORPGOSPRRLIVKVSNWDSGVR
DREFSGSGSCTDFTLRKISRVEAEDVGVYYCMOGTHWPITFGOGTRLEIKRTVAAPSVEIFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KERKVYACEVTHQGLSSPVTRESEFNRGEC

U, -4 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:3)
DVVMTOSPLSLPVTLGOPASISCRSSOSLVYSDENTYLNWLOORPGOSPRELIYKVSNWDSGVP
DRESGSGSGTDFTLRKISRVEAEDVGVYYCMOGTHWPITFGOGTRLEIXRTVARPSVEFIFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHEKVYACEVTEQGLSSPVTKSFNRGEC

U; -5 light chain amino acid sequence (SEQ 1D WNG:4)
DIVMTQTPLSLSVTPGOPASISCKSSQSLLHSDGKTYLYWYLOKPGOPPOLLIVEVSNRFSGVPD
DRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQGIQLPCSFGQGTKLEIKRTVAAPSVFIFPPSDE"
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
 KHEKVYACEVTHQGLSSPVITKSFNRGEC

Uy -6 licht chain amino acid seqguence (SEQ ID NG:5)
DIVMTOTPLSLSVIPGOPASISCKSSOSLLHSDGKTYLYWYLOKPGOPPOLLIYEVSNRESGVE
DRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMOSIQLPLTFGGGTRVEIKRTVAAPSVEIFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWRVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHEVYACEVTHQGLSSPVTKSEFNRGEC

FIGURE 3A
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Uy -7 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:5)
DIVMTQTPLSLSVIPGOPASISCKSSQSLLHSDGKTYLYWYLQKPGOPPOLLIYEVSNRFSGVP |
DRESGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMOSIQLPLTFGGGTRVEIKRTVAAPSVFIFPPSDE
QLESGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSEFNRGEC

U; -8 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:6)
DIVMTQTPLSLSVTPGQPASTSCKSSQSLLESDGKTYLYWFLOKPGQRPQPLIYEVSNRFSGVP
DRFSGSGSGTDFTLEISRVEAEDVGVYYCMOSIQLPITFGHGTRLEIKRTVAAPSVEFIFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy -9 lieht chain amino acid sequence {SEQ ID NO:6)
DIVMTQTPLSLSVITPGOPASTSCRSSOSLILESDGKTYLYWFLOKPGQPPQPLIYEVSNRFSGVP
DRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQSIQLPITFGHGTRLEIKRTVAAPSVFEFPPSDE
QLESGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLESTLTLSKADYE
KHEVYACEVTHCGLSSPVTKSEFNRGEC

Uy -11 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:7)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIANYLAWYOOKPGRVPRLLIYVASTLOSGVPSRISG
SGSGTDFTLTISSLQPEDVATYYCQNYNSAPFTFGPGTKVDEKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLINNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVIEQDSKDSTYSLSSTLTLESKADYEKHKVY
ACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC

Up-12 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:8)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTIICRASQGISNDLAWYQQKPGKVPKLLIYAASTLQSGVPSRFSG
SESGTDFTLTISSLOPEDVATYYCQRKYNSVPLTFGGETRVETRRTVAAPSVEF IFPPSDEQLESG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHEVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U; -13 light chain amino acid seguence (SEQ ID NO:9)
NIVMTQTPLSSPVTLGQPASISCRSSQSLVHSDG%TYLSWLQQR?GQPPRLLIYKISNRFSGVP
DREFSGSGAGTDFTLKISRVEARDVGVYYCMOATQF PEHTFGPGTRKVDIKRTVAAPSVEIFPPSDE
OLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLESTLTLSKADYE
KHEVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

FIGURE 3B
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U; ~-14 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:9)
NIVMTQOTPLSSPVTLGOPASTISCRSSOSLVHSDGNTYLSWLQORPGOPPRLLIIYKISNRFSGVE
DREFSGSGAGTDFTLEISRVEAEDVGVYYCMOATQFPHTFGPGTKVDIKRTVAAPSVEIFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREARKVOWKVDNALGSGNSQESVTEQDSKDSTYSLESTLTLSKADYE
KHRKVYACEVTHQGLSSPVTKSEFNRGEC

Uy -15 light chain amino acid seguence (SEQ ID NO:10)
EIVMTQTPLESPVTLEOPASTSCRSSOSLVHSDENTYLSWLOORPGOPPRILIYKISNRFSGVE
DRFSGTGAGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMOATOFPHTFGGGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSDE
QLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYE
KHKVYACEVTHQGLSSPVIKSFNRGEC

Up 16 light chain amino acid sequence (SEQ D NO:11)
EIVLTQSPGTLSLSPGERATLSCRASQTVISSYLAWYQQKPGQAPRLLISGASSRATGEPDRFS
GSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYCQOYGSSPRTFGQGTEKVEIKRTVAMAPSVFIFPPSDEQLKS
GTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKV
YACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC

Up~-17 light cham amine acid sequence (SEQ ID NO:12)
EIVLTQSPGTLSLSPGERATLSCRASQSVSRLAWYQQKPGQAPRLLIYGASRRATGZPDRFSGS
GEGTDFTILTISRLEPEDFAVYYCOQYGSSPRSFGQGTKLEIKRTVAAPSVEIFPPSDEQLKSGT
ASVVCLLNNFYPREAKVOWRVDNALOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYREKHEVYA
CEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy ~18 iight chain amino acid sequence (SEQ 1D NG:13)
DIOQMTOSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRNDLGWYQOQRKPGKAPKRLIYAASST.QSGVESRESG
SCSGTEFITLITISSLOPEDFATYYCLOHNSY PPTFGQGTKVEIKRTVAAPSVETIFPPSDEQLKSG:
TASVVCLLNNFYPREAKVOWEKVDNATLQSCGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEXHRVY
ACEVTHQGLSSPVITKSFNRGEC

Uy -19 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:14)
DIVMTQOSPDSLAVSLGERATINCKSSOSVLYSSNNENY LVHYQOKPGQPPKLEFIYWASTRESGV
PDREFTGSGSGTDFILTISSLOAEDVAVY YCOOYYSFPWTFGOQGTEKVETIKRTVAAPSVEFIFPPSD
EQ&KSGTASVVCbLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EXHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

FIGURE 3C



35/233

U; -26 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:14)
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSOSVLYSSNNKNYLVWYQOKPGQPPKLFIYWASTRESGV
PDRFTGSGSGTDFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYSFPWTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFZFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNEFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDEKDSTYSLSSTLTLSKADY
EXKHKVYACEVTHOQGLSSPVTKSFNRGEC

U, -21 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:15)

DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQS VLY SSNNKNY LAWY QQKPGOPPKLLIYWASTRESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYYCOOYYSTTWIFGOGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U;-22 light -chain aming acid sequence (SEG ID NO:16)

DIVMTQOSPDSLAVSLGERATINCKSSONVLYSSNNENY LAWYQQKRKPGOPPKLLIYWASTRESGV
PDRFSGSGSGTDI TLTISSLOAEDVAVY FCQOYYCTPRTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIFPESD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHRVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC :

U; ~23 light chain amino acid sequence (SEG 1D NO:17)
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQNVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGV
PDRFSGSGSETDRFTLTISSLOQAEDVAVY FCOQYYGTPRTFGQGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHEKVYACEVTHQGLSSPVTKSEFNRGEC

Up-24 light chaip amino acid sequence (SEQ ID NO:18)
DIVMTOSPDSLTVSLGERATINCKSSOSVLYSSNNKNYLAWYQQKPGOPPKLLIYWASTRESGV
PDREFGGSGSGTDFTLTISSLOARDVAVYYCOQOYYSISRTFGOGTRVEIKRTVAMPSVEIFDPPSD
EBEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVIEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
DKHEVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Up-25 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:18)
DIVMTOSPDSLTVSLGERATINCKSSQSVLYSSNNENYLAWYQOKPGOPPKLLIYWASTRESGV
PDRFGGEGESGTDFTLTISSLOAEDVAVYYCOQYYSISRTFGRGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALOSGNSQESVIEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
BEHEKVYACEVTHQOGLSSPVTKSFNRGEC
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U1 -26 light chizin amino acid sequence (SEQ D NO:19)
DIVMTOSPDSLAVSLGERATINCKESSOSVLYNSNNKNYLAWYOQKPGOPPKLLIYWASTRESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLQADDVAVYYCQQYYSTTWTFGPGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHKVYACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC

¥y -27 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:20)
DIVMTOSPDSLAVSLGERATINCKSSOSVLYNSNNEKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVY
PDRFESGSGSEGTIDFTLTISSLOADDVAVYYCOQYYSTTWIFGPGTKVEIKRTVAAPSVETFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKV@NALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U -28 light chain amine acid sequence (SEQ 1D NO:21)
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSNNENYLAWYQQKPGQPPKVLIYWASTREKSGY
PDRFSGSGSGTDFTLTISGLOAEDVALYYCOQYYSTMEFSFGRGTKLEIKRTVAAPSVEIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNEFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVIEQCDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHKVYACEVTHQGLSSPFVTKSFNRGEC

Up-29 light .chain amino acid seguenée (SEQ 1D NO:21)

DIVMTCSPDSLAVSLGERATINCKSSOSVLYSSNNEKNYLAWYQOKPGOPPKVLIYWASTREKSGV
PDRFSGESGSGTDFTLTISGLQAEDVALYYCQQYYSTMFSFGQGTKLE TXKRTVAAPSVEFIFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFYPREARKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDESTYSLSSTLTLSKADY
EKHEKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy -30 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:22)
.DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLDSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLKYWASTRESGV
PDREFSGSESG TR F I LT LSS LOAEDVAVEFYCHQYYSTPLTFGEGTKVATKRTVAAPSVFIFPRPSD
EQLKSGTASVVCLLNNFY PREAKVOWKVDNALQOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHEVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC '

Uy -31 iight chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:22)
DIVMTQRSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLDSSNNKNYLAWYQQKPGQPPRKLLTIYWASTRESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVEYCHOYYSTPLTFGGETKVATKRTVAAPSVFIFPRPSD
EQLESGTASVVCLLNNFYPREAKVOWRKVDNATLOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHKVYACEVTHEQGLSSPVTKSFNRGEC
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U -32 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:23)

DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSILYRSNNKNYLAWYQQOKPGQPPKLLIYWASARESGV
PDRFSGSGSCTDFTLTISSLOAEDVAVYFCQQYFITPLTFCGEETKVEI KRTVAAPSVF IFPPSD
EQLKSGTASVVCLLNNEYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EXHKVYACEVTHQGLSSPVTKSEFNRGEC

Uy -33 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:23)

DIVMTQOSPDSLAVSLGERATINCKSSQSILYRSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASARESGV
PDRFSGSGSGTDFTLTISSLQAEDVAVYFCOQQYFITPLTFGGGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSD
EQLESGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADY
EKHRKVYACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC

Uy -34 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:24)
DIOMTOSPSSLEASVGDRVTITCRASQDISHYLAWFOOKPGKAPKSLIYAASSLOSGVPSKFSG
SGEEGETDFTLTISSLOPEDFATYYCQOYNNYPFTFGPETRKVDIRRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFY PREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHEVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U -35 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NOG:25)
DIOMTQSPSSLSASVEDRVAITCRASQDISNY LAWLOQKPCGKAPKSLIYAASSLOSGVPSRESG
SGSETDFTLTISSLOPEDFATYYCQQYNTYPFTFGPGTKMDIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLESTLTLSKADYEKHEVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U; -36 light chain aminoe acid sequence (SEQ ID NO:26)
BIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQOSVSSNLAWYQODPGOAPRLLIYGASRRATGIPARFSG
SGSCTEFTLTISSLOSEDFAVY Y CQOHNNWEPPWIFGQGTRKVEIRRTVAAPSVFIFPPSDEQLKS
GTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSCESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKY
YACEVTHQGLSSPVTESENRGEC

Uy -37 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:28)
EIVMTQSPATLSVSPGERATLECRASQSVSSNLAWYQODPGOAPRLLIYGASRRATGIPARNSG
SGSGTEFTLTISELOSEDFAVYYCQOENNWPPWTFGQGTRKVEIKRTVAAPSVEFIFPPSDEQLKS
GTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKV
YACEVITHQGLSSPVITKSFNRGEC
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U -38 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:27)
DIOMTQSPSSVSASVEDRVTITCRASODISRWLAWYQOKPGKAPRKLLIYAASSLSGVPSRESG
SGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCOQUANSFPPTFGOGTKVEFKRTVAAPSVEIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYERHEVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy -39 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:28)
DIOMTQOSPSSLSASVCEDRVTTITCRASQSTISTYLNWYQQRPGRAPKFLTYAASSLOSGVEPSRESG
SGSGETDFTLTISSLOPEDFAAYYCQOSHSAPFTFGPGTRKVDIKRTVAAPSVEIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNEFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy -40 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:2%)
DIQOMTOSPSSLSASLGDRVIITCRASOTISIVINWYOOKPGKAPKLLIVAASSLOSGVPSRISG
SGSGTDFITLTISSLOPEDFATYYCOQOSYSTLTRGGGTKVEIKRTVAAPSVEFIFPPSDEQLKSGT
ASVVCLLNNFYPREARKVOWKVDNALQSENSQESVITEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHEKVYA,
CEVTHQGLSESPVTKSFEFNRGEC

Ui -41 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NG:30)

DIQMTQSPSSLSASVGDRVIITCRASOSTIRSYLNWYQQRPGNAPKLLIYAASSLOSGVESRVSG
SGSETDFTLTIRSLOPEDFATYYCQQSYSIPLTFGGETKVEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNEFYPREAKVOWKVDNAT QSGNSQESVIEGDSKLSTYSLSSTLTLSKADY EKHREVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Up~42 Hoht chain amine acid seguence {SKQ 1D NG:31)
DIQMTQSPSSRSASVGDRVTITCRASQTISRYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASTLQSGVPSRFSG
SGSGTDFTLTLSSLQPEDFATYYCQQIYSTSITFGQGTRLEXKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG_
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEODSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHEKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFgRGEC

Uy -43 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:32)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQRISSYLNWYQQKPGRKAPKVLIYAESSLOSGVPSRESG
SESETDFTLTISSLOPEDFATYYCQQSYITPITFRQGTRLEIIRTVAAPSVEIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC '
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Uy -44 light chain amino acid sequence (SEQ ID N3:33)
DIOMTOSPSSLSASVEDRVTITCRASQSISRYLNWYQQKPGKAPKLLIYTASSLOSGVPSRESG
SESETDFTLTISSLOPENFATYYCOOSYFTPITRGOGTRLEIKRTVAAPSVEFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNATLOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLESTLTLSKARDYEKHKVY
ACEVTHEQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy -45 light chain amine acid sequence (SEQ 1D NO:34)

DIQMTQSPSSLSASVEDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYTASSLOSGVPSRESG
SGSETDFTLTFSSLOPEDFATYYCQQSYFSPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLESG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSF&RGEC

U, -46 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:35)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYTASSLQSGVPSRFSG

SGSGTDFTLTLSSLOPEDFASYYCQQSFYTPITFGQGTRLETKRTVAAPSVF IFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFY PREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTY SLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC '

Uy -47 light chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:35)
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQOKPCRAPKL.LIYTASSLOSGVPSRFSG

SGSGTDFTLTLSSLOPEDFASYYCQQSFYTPITFGOGTRLEIKASTKGPSVFPLAPCSRETSES
TAALGCLVEKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLESVVTVPSSNFGTQTYTCNV
DHKPSNTKVDKIVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLEPPKPKDTLMISRTFEVTICVVVDVSHED
PEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTIVVHODWLNGKEYKCKVSNEGLPAPIEK
TISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENNYKTTPPML
DSDGSFFLYSKLITVDKSRWQOGKVFSCSVMHEALHNEY TQKSLSLSPGK

U; -48 light chain amine acid sequence (SEQ ID NO:36)
DIOMTOSPSSLSASYVGDRVTITCRASOSISEYLNWYQQKPEKAPKLLIVIVISLOSGVEPSREFSG

SCSETDFTLTISSLQPEDFATYYCQOSYFTPITFGOGTRLEIKRTVAAPSVEFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Up-49 light chain amino acid sequence (SEQ ID NQO:36)
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQOKPGKAPKLLIVYTVSSLOSGVESRESG -
SESETDHFTLTISSILOPEDFATYYCQQSYFTPITFGOGTRLEIKRTVAAPSVEIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWRVDNATLOSGENSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYERKHRVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC
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1, =50 light chain amino acid seguence (SEQ 1D N(:36)
DIQMTQOSPSSLEASVGDRVTITCRASOSISSYLNWYQOKPGKAPKLLIYTVSSLOSGVPSRESG

SGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQQSYFTPITIFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALOSGNSQESVTEQDSKDSTY SLSSTLTLSKADYEKHKEVY
ACEVTHQGLSSPVIKSFNRGEC

U;-51 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:37)
DIOMTOSPSSLSASVGDRVTITCRASOSISSYLNWYQOQKPGKAPKLLIYTASSLOSGVPSRESG
SGEGTOFTLTISSLOPEDFASYYCQOSEFYAPTTRFGOGTRLETKRTVAAPSVEFTIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U ~52 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:37)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQS ISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYTASSTOSGVPSRESG
SESCETDFTLTISSLOPEDFASYYCQOSFYAPTTRFGQCGTRLEIKRTVAAPSVETIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC

Up~-53 Heht chain amine acid seguence (SEQ ID NO:38)
DIOMTQOSPSSLSASVEDRVTITCRASOS I SSYLNWYQOKPGKAPKLLIYTASSLOSGVPSRESG
SGSETDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYFTPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy -54 light chain amino acid sequence {(SEQ 1D N{3:39)
DIOMTQOSPSSLSASVGDRVTITCOASODISNYLNWYQOKPGKAPKLLIYDASNLETGVRPSRESG

SGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYCQQYDYLPFTFGPGTKVDIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYERHEKVY
ACEVTHQGLSSPVITKSFNRGEC

1; -55 light chain amino acid sequence (SEQ ID NG:39)

DIOMTOS PSS LSASVGEDRVTITCOASODISNYLNWYQOKPGKAPKLL IYDASNLETGVPSRFSG
SGSGThFTFTISSLOPEDTATYYCQOYDYLPFTFGPGTKVDIKRTVAAPSVEFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC
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U -56 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:40¢)
DIOMTQEPSSLEASVEDRVTITCQASQD I SNSLNWYQOK PGKAPELLIYDASNLETGVPSRESG
SEESGCTDEFTFTISSLOPEDTATYYCQOCDDLPLTFGGGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLESG
TASVVCLLNNFYEREAKVOWKVDNALQOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHEVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U -57 light chain amino acid sequence (SEQ ID NG:41)
DIOMTOSPSSLSASVGDRVT ITCOASOD I SDYLNWYQOKPGKAPKLL IYDASNLETGVPSREFSG
SGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQHYDNLPLTFGGGTKVEIKRTVAAPSVFEFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

Uy ~58 light chain amine acid sequence (SEQ ID NG:42)
DIOMTQSPESSLSASVGEDRVAITCOASOQDISNYLNWYQOKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRESG
SGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQYDNLPLTFGGGTKVEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSEVTKSFNRGEC

U, -39 light chain amino acid sequence (SEQ ID NO:42)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVAITCQASQDISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSG
SGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYCOOQYDNLPLTFGGGTKVEIKRTVAAPSVEIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNEFY PREAKVOWKVDNALOSGNSCESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQOGLSSPVTKSFNRGEC

Uy ~60 light chain amino acid sequence (SEG 1D NG:43)
DIOMTQSPSSLESASVGDRVTITCOASQDISNSLNWYQOKPCGKAPKLLIYDASTILETGVPSRESG
SGSETDFTFTISSLOPEDIATYYCQOQCDILPLSFGEGETRKVEIKRTVAAPSVETIFPPEDEQLKSG -
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALOSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHRVY
ACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC

U; -61 light chain amino acid sequence {(SEQ 1D NO:44)
DICMTOSPSSLSASVGDRVTITCOASOD T SNSTLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRESG
SGESGTDFTFTISSLOPEDIATYYCOQYDNLPLAFGGGTEKVEIRRTVAAPSVFIFPESDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSGNSOESVTEQDSKDSTYSLESSTLTLEKADYERHEVY
ACEVTHOGLSSPVTKSFNRGEC
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U; -62 Jight chain amino acid sequence (SEQ ID NG:45)
DICOMTOSPSSLSASVGDGVTITCOASQDITNYLNWYQOKPGKAPKLLIYDASNLETGVESREFSG
SGSGTDFTFTISSLOQPEDIATYYCQQYDSLPITFGQETRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHOGLSSPVTKSEFNRGEC

UpL-63 licht chain amino acid sequence {(SEQ 1D NO:46)
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNYhNWYQQKLGKAPKLLIHDASNLETGVPSRFSG
SGSETDFTFTISSLOPEDIATYYCQOYDNLPITFGQGTRLEIXRTVAAPSVEIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSENRGEC

U1 -64 light chain amino acid sequence (SEQ ID NG:47)
DIOMTOSPSSLSASVGEDRVIT ITCOASODI SDYLNWYQOKPGRAPKLLIYDASNLETGVPSREFESG
SGSGETDFTFTISSLOPEDIATYYCOHYDNLPITFGOGTRLEIKRTVAAPSVEIFPPSDEQLESG
TASVVCLINNFYPREAXVOWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYERKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

U -65 licht chain amine acid sequence (SEQ D NQO:48)
DIOMTOSPSSLSASVGDRVTITCOASOD I SNSINWYQORPGKAPKLLIYDASNLETGVPSREFSG
SGSETDFTFITISSLOPEDIATYYCQHYDNLPITFGQGTRLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSG
TASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVY
ACEVTHQGLSSPVTKSEFNRGEC

FIGURE 3K
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Up-1 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:49) _
QVOLVOSGAEVKKPGASVKVSCKASGYTFTSYGISWVROQAPGQGLEWMGWISASNGNTNYACKL
CDRVIMTTDTSTSTAYMELRSLRSDDTAVYYCAREDNWNYGFFDYWGQGTLVIVSSASTKGPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVRKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVE
SSNFGTQTYTUNVDHEPSNTEKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVELEFPPRPKDTLMISRTE
EVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVEQDWLNGKEYXKC
KVSNRKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLITVDKSRWOQOQGNVEFSCSVMHEATLHNHYTQRSLSLSPGK

Up-2 heavy chain aminge acid sequence {SEQ 1D N(:49)
OVQLVOSGAEVKEPGASVEVSCKASGY TFTSYGISWVROAPGOGLEWMGWI SASNGNTNY AQKL
QDRVTMTTDTSTSTAYMELRSLRSDDTAVYYCAREDNWNYGFFDYWGQGTLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCSRETSESTAATLGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLY SLESVVIVE
SENFGTOTYTCNVDHEPSENTEKVDKTVERKCCVECPECPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTE
EVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGEEYXC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTEKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKL TVDKSRWQOGNVEFSCSVMHEALHNHYTQOKSLSLSPGK

Un-3 heavy chain amine acid sequence (SEQ 1D NO:50)
QVHLVQSGAEVKKPCASVKVECKVEGY TEFTCHYMHWVROAPGOGLEWMGWINPNSGETNCAQKE
QGRVITMTRDTSISTAYMELSRLRSDDTAVYYCARSTAVALDYWGQGTLVIVSSASTKGPSVFPL -
APCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVRPSSN
FECTOTYTCNVDHEPSNTKVDXTVERKCCVECPPCPAPEVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVT
CVVVDVSEEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTEKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKCKVS
NKGLPAPTEKTISKTKGOPREPOVYTLPESREEMTEKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPE
NNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQOGNVISCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

V-4 heavy chain amine acid seguence (SEQ ID NO:51)
OVOLVOSGAEVKKPGASVEVSCRASGY TEF TG Y YMHWVRQAPGOGLEWMGWINPNSGGTNHTOKF
CGRVTMTRDTSISTAYMELSRLRSDDTAVYYCARS IAVALDYWGQGTLVTVSSASTKGPSVEFPL
APCSRSTSESTAALGCLVKDY FPEPVTVSWNSGAL TSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVPSSN
FETOTYTCNVDHEPSNTKVDKTVERKCCVECPRPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDTLMISRTPEVT
CVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKVS
NEKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOVYTLPPSREEMTKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGOPE
NNYKTTEPPMLDSDGSFFLYSKLTVDEKSRWOOGNVESCSVMHEALHNHY TQKSLSLSPGK
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Un-5 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:52)

QOVQLVOSGAEVRKXPEGASVEVSCRVSGYTLTELSMHWVRQAPGKGLEWMGSFDPEDGETIYACKE
QGRVTMLEDTSTDTAYMELSSLESEDTAVYYCATEGDGEYYYVEMDVWGQGETTVIVSSASTKGE
SVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVREDYFPEPVTVSWNSGALTSEVHTFPAVLOSSGLYSLESVVT
VPSSNFETQTYTCNVDHKPSNTEKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISR
TRPEVITCVVVDVSHED PEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQEFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGEEY
KCKVSNKCGLPAPIEKTISKTKGOPREPOQVYTLPPSREEMTEKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWES
NGQOPENNYKTTPPMLDSDESFFLYSKLTVDKSRWOQGNVEFSCSVMHEALHMNHYTOKSLSLSPGK

Uy-6 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:52)

QVQLVQSGAEVRKPGASVKVSCKVSGYTLTELSMHWVRQAPGKGLEWMGSFDPEDGETIYAQKF
OGRVTMLEDTSTDTAYMELSSLRSEDTAVYYCATEGDGGYYYYGMDVWGEQGTTVIVSSASTEG?
SVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPREPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLESVVT
VPSSNFCTOTYTCNVDHKPSNTKVDRKTVERKCCVECPPCPAPRPVAGPSVFLEFPPKPRKDTLMISR
TPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNARKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEY
KCKVSNKGLPAPTIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVELTCLVKGFYPEDIAVEWES
NGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Un-7 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:33)

QVTLKESGPVLVKPTETLTLTCTVSGFSLSNARMGVSWIRQ?PGKALEWLAHIFSNDEKSYSTS
LKSRLTISKDTSKSQVVLTMINMDEPVOTATYYCARMY SSGWYGVFDYWGOGTLVIVESASTEGE
SVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSCALTSCGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVT
VESSNFETQTYTCNVDEKPSNTRVDKTVERKCCVECPPCPAPEPVAGPSVELFPPKPRKDTLMISR
TPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGREY
KCKVSNEKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTRKNQVSLTCLVKGEFYPSDIAVEWES
NGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQRSLSLSPGK

Un-8 heavv chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:54)
OVITLEESGPVILVEPTETLTLTCTVSGFSLSNARMGVSWIRQPPGKALEWLVLTFSNDERKSYSTS
LKSRLTISKDTSKSQVVLTMTNMDPVDTATYYCARVYSSGWSFYGMDVWGQGTTVTVSSASTKG
PSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVZQSSGLYSLSSVV
TVPSSENFETOTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPRKDTLMIS
RTPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVL TVVHQDWLNGKE
YKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWE
SNGOPENNYKTTPPMLDSDGESFEFLYSKLTVDKSRWOQGNVFSCSVMHEATLENHYTORSLSLSPG
X
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Un-9 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:55) '
QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALEWLALIYWNDDKRYSPS
LESRLTITKDTSEKNQVVLTMTNMDPVDTATYYCAHRRELPFDYWGOGTLVTVSSASTKGPSVEPR
LAPCSRSTSESTAALGCLVEDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIVPESS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVBKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKV
SNXGLPAPIEKTISKTKGOPREPOVYTLPPSREEMTENQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQOP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNEYTQKSLSLEPGK

Up-10 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1B NO:56)
QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALEWLALIYWNDDKRYSPS
LKSRLTITKDTSKTQVVLTVTDMDPVDTATYYCAHRNWTPFDYWGQGTLVTVSSASTKGPSVFP
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYRPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGELYSLESVVTVESS
NEGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKCKY
SNKXGLPAPTEKTISKTKGOPREPOQVYTLPPSREEMTEKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Un-11 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:57)
QITLRKESGPTLVKPTOTLTLTCTFSGFSLNTGGEVEVEWIRQPPGRKATEWLAL IYWNDDERYSES
LESRLTITKDTSKNQVVLIMTNMDPVDTATYYCAHRLELPFDYWGQGTLVITVSSASTKGPSVEDR
LAPCSRETSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVIVPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHRDWLNGEKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGOP
ENNYKT'TPPMLDSDEGSFFLYSKLTVDEKSRWOQGNVFSCSVMHEALHNEYTQKSLSLSPGK

Un-12 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:58)
QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALEWLALIYWNDDKRYSPS
LESRLTITKDTSKNOVVLTMINLDPVDTATYYCAHRREVPFDYWGQGTLVIVSSASTRKGEPSVED
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHETFPAVLOSSGLYSLSSVVTVPSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPRKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTORSLSLSPGK
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Un-13 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:59)
QITLRESGPTLVKPTOTLTLTCTFSGFSLSTGEVGVEGWIRQPPCGKALEWLALIYWNVERKRYSPS
LRSRLTITKATSKNQVVLTMTNMDPYVDTATYYCAHRHTNPFEYWEGOGTLVIVSSASTRKGPSVEPR
LAPCSRSTSESTAALGCLVEDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVESS
NFCTQTYTCNVDHKPSNTRVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGCGPSVELFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLIVVHODWLNGKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTENQVSLTCLVKGEYPSDIAVEWESNGQOP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDESRWQOGNVEFSCSVMHEALHNHY TQKSLSLSPGK

Uy-14 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:60)
OITLKESGPTLVKPTOTLTLTCTEFSGFSLSTGEVGVGWIROPPGKALEWLATLTYWNDDKRYSPS
LKSRLTITKDTSKNQVVLTMTNMDPVDTATYYCAHRGEL PFDYWGOGTLVTVSSASTKGPSVED
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVESS
NFGTQTYTCNVDHERKPSNTKVDETVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDTLMISRTPEVY
TCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTHKGOPREPOVYTLPPSREEMTENQVSLTCLVKGFYPSDTAVEWESNGOP
ENNYXKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQOGNVEFSCSVMHEAT HNHYTQKSLSLSPGK

Uyu-15 heavy chain amino acid seguence (SEQ ID NO:60)
QITLKESGPTLVKPTQTLTLTCTFSGFSLSTGGVGVGWIRQPPGKALEWLALIYWNDDKRYSPS
LKSRLTITKDTSKNQVVLTMTNMDEVDTATYY CAHRGELPFDYWGOGTLVTVISASTKGPSVFEFPR
LAPCSRSTSESTAANGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVETFPAVLOSSGLYSLESVVTVRSS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVOEFNWYVDGVEVHNAKTEKPREEQFNSTFRVVSVL TVVHODWLNGEEYKCKV
SNEKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGOP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDESRWQOGNVEFISCSVMHEALHNEYTQKST.SLSPGK

Ugy-16 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:61) _
EVQLVESGGGLVKPGGSLRLECAASGFPFSRY SMNWVROAPGKGLEWVSATSSSSESYIYYADSV
KGRFTISRDNAKNSLYLOMNSLRAEDTAVYYCARDRVGATPDAFDIWGQGTMVITVSSASTRKGPS
VFPLAPCSRSTSESTAALGCLVEDYFPEPVITVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTV
PSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVF&FPPKPKDT&MISRT
PEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYK
CKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNOQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESN
GOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDESRWOOGNVFSCSVMHEALMNHYTORSLELEPGK
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Ug-17 heavy chain amino acid seguence (SEQ ID NO:62)
EVQLLESGEGLVOPEGEGSLRLSCAASGFTFSSY AMNWVROAPGKCELEWNVSAT SGSEESTYYADSV
KGRFTISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCAKEGIAVAGTAEYYYYYAMDVWGQGTTVTVSS
ASTKGPSVFELAPCSRETSESTAATGCL VKDY FPEPVTVEWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYS
LSSVVTVPSSNFCTOTYTCNVDHKPSNTRKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKD
TLMISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDW
LNGKEYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTRKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGEYPSDT
AVEWESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOOGNVEFSCSVMHEATLHNHYTQKSL:
SLSPGK

Uy-18 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:63)
EVOLLESGGGLVQPGESLRLSCAASGF TESSYAMSWVROAPGKGLEWVSATISGSGGSTYYADSY
KGRFTISRDNSEKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAKEGTIAARDSYYYYAMDVWGQGTTVIVSSAST
KGPSVFPLAPCSRSTSESTAATLGCLVEDYFPEPVITVSWNSGALTSGVHTEFPAVLOSSGLYSLSS
VVITVESSNFGTQTYTOCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLM
ISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVOIFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNG
KEYKCEVSNEGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVE
WESNGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDRKSRWOOGNVEFSCSVMHEALHNHY TQKSLSLS
PGK : )

Uy-19 heavy chain amine acid sequence {(SEQ ID NO:64)
_EVQLLESGGGLVQPGGSLRLSCTASGFTFSSYAMSWVRQAPGKGLEWVSAISGSGGSTYYADSV
KGRFTISRDNSEKNTLYLOMNSLRARDTAEYYCAKEGIAGRDSYYYYGMDVWGQGTTVITVSSAST
KGPSVFPLAPCSRSTEESTAAT GCLVKDY FPEPVITVSWNSGALTSGVHTEFPAVLOSSGLYSLSS
VVIVPSSNFCGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLM
ISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVOQEFNWYVDGVEVENAKTKPREEQENSTFRVVSVLTVVHODWLNG
KEYRCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOQVYTLPPSREEMTENCVSLTCLVKGEFYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVEFSCSVMHEALHNEYTQKSLSLS
DCK . .

Uy-20 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:64) ‘
EVQLLESGGGLVQPGGSLRLSCTASGFTFSSYAMSWVRQAPGKGLEWVSAISGSGGSTYYADSV
KGRFTISEDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAEYYCAKEGIAGRDSYYYYGMDVWGOGTTVIVSSAST
KGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSS
VVTVPSSNFGTQTYTCNVDEXPENTKVDKTVERKCCVEC PPCPAPPVAGPSVFLEFPPKPKDTLM
ISRTPEVICVVVDVSHEDPEVQEFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHCDWLNG
KEYRCKVSNEGLPAPIEKTISKTRGOPREPOVY TLPPSREEMTEKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVE
WESNGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLY SKLTVDKSRWOQOGNVEFSCSVMHEATLENHYTQKSLSLS
PGK
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Uy-21 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:65)

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASCGFTFSSYGMHWVROAPGRKGLEWVAF ISDDGSTKYYADSV
KGRFTISRDNSMNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCARSYYDSSGYYYGFDYWGQGTLVIVSSASTKG
PEVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSEVY
TVPSSNFGTOTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPRKPKDTIMIS
RTPEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNS TFRVVSVLTVVHQDWLNGKE
YKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWE
SNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMEEALHNHYTOKSLSLSPG
X

Up-22 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:65)
OVOLVESGGGVVOPGERSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVROAPGKGLEWVARTISDDGSTRYYADSVY
KGRETISRDNSMNTLYLOMNSLRARDTAVYYCARSYYDSSGYYYGEFDYWGOGTLVTVSSASTRG
PSVFPLAPCSRSTSESTAATLGCLVKDYFPEPVIVSWNSGATL TSGVHTFPAVLOSSCGLYSLSSVY
TVPSSNFGTQTYTCNVDHEPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVELFPRPKPKDTLMIS
RTPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVS VL TVVHODWLNGKE
YRCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLEPPSREEMTENQVSLTCLVKGFYPSDITAVEWE
SNGQPENNYXTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOOGNVFSCSVMHEHEALHNEYTOKSLSLSPG
K

Un-23 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NG:66)

QVQLVESGGGVVOPGRSLRLSCAASGETFSSYCMEWVROAPGKGLEWVAVIWYDGSNKYYADSV
KGRFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCARNVIDYWGOGTLVTVSSASTKEPSVEFPLARPC
SRETSESTAALGCLVEDYFPEPVTIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIVPSSNEFGT
QITYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLEPPKPKDTLMISRTPEVTOVV
VDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQEFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKCKVSNKG
LPAPIEXTISKTRGOPREPQVYTLPPSREEMTKNOQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGOPENNY

KTTPPMLDSDGSFFLY SKLTVDKSRWOQOGNVFSCSVMHEATHNHYTQKSLSLSPGK

Up-24 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:67)
QVQOLVESGGEGEVVOPGRSLRLSCAASGFTFSSYDMEWVROAPGKGLEWVAVIWYDGSIKYYADSY
KGRFTZSRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARGGATGAEYFQHWGQGTLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVITVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIVE
CSENEFGTOTYTCNVDHEPSNTKVDKTVERKCCVECEPC PAPPVAGESVFLFPPRKEPRDTILMISRTP
EVITCVVVDVSHEDPEVOQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKC
EVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOVYTLPPSREEMTEKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWRSNG
CPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVFSCSVMHEALHNEYTQRSLSLSPGK
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L51-25 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:67)
OVOLVESGGGVVOPGRSLRLSCAASGFTFSSYDMHWVRCAPGRKGLEWVAVIWYDGSIKYYADSV
KGRFTISRDNSKNTLYLOMNSLRARD TAVYYCARGGATGAEYFQHWGOGTLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCERETSESTAALGCLVEDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQISGLYSLESVVTVPR
SSNFGTOTYTCNVDHKPSNTEKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDTIMISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPIERTISKTRGOPREPOVYTLPPSREEMTRKNOQVSLTCLVKGEFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKL TVDESRWQOGNVEFSCSVMHEATLHNHYTQKSLSLSPGK

Uy-26 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:68)
OVOLVESGGEEVVQPEGRELRLSCAASGFTFSSYGMHWVROAPGRKGLEWVAVIWYDGENKYYADSV
KGRFTISRBNSKNTLYLQMNSLRAED?AVYYCVLLWFGETFDYWGQGSLVTVSPASTKGPSVFP
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVITVSWNSGALTSGVHTFRPAVLOSSGLYSLESVVTVPSS
NFGTOQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVORFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGRKEYKCKV
SNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGOP
ENNYKTTPPMLDSDGSPFPFLY SKLTVDESRWOOGNVEFSCSVMHEALENHYTOKSLELSPGK

Up-27 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:69)
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQA?GKGLEWVAVIWSDGSNKYYADSV
KGRFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCARNLPFDYHGEQETLVIVSSASTKGEPSVFPLAP
CSRSTSESTAA GCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVETFPAVLOSSGLYSLSSVVIVRPSSNEG
TOTYTCNVDHEPSNTRKVDKTVERRCCVECPPCPAPPVAGPSVIFLFPPKPKDTLMISRTRPEVTCV
VVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVL TVVHODWLNGKEYKCKVSNK
GLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENN
CYRTTPPMLDSDGSFERLYSKLTVDKSRWQOGNVESCSVMHEALENHYTOKSLSLSPGK

LUy-28 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NG:70)
OVOLVESGGEGVVOPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVROAPGKGLEWVAVIWDDGSNQYYTDSV
KGRFTVSRDNSENTLFLOMNSLRAEDTAVYYCARSHYGGDYDYYGMDVWGOGTTVTVSSASTKG
PSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVREDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVY
TVPSSNFGTQTYTCNVDHRPSNTKVDRKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPEDTLMIS
RIPEVITCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKE
YRCKVSNRGLPAPIEKTISKTKGOQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVELTCLVKGFYPSDIAVEWE
SNGQPENNYKTTPEMLDSDGSFEFLY SKLTVDKSRWQQCGNVESCSVMHEATHNHYTQKSLSLS PG
K
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Up-29 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NOG:71)
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGETFSSYGMEWVROAPGRKCGLEWVAVIWYDGSNKRYVDSY
KGRPFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCARDGWQQOAPFDYWGQGTLVTVSSASTRGPSV
FPLAPCSRETSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLESVVTVE
SONFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKIVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTP
EVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKC
XKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPEREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVFSCSVMHEALHNHYTOKSLSLSPGK

Un-30 heavy chain amine acid sequence (SEQ 1D NO:72)
QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFRSHGMHWVRQAPGKGLEWVAVIWYDGSNKNYADSV'
RGRFTISRDNSKENTLDLOMNSLRAEDTAVYYCARWGISAPFDCWGQGTLVIVSSASTKGPSVEPR
LAPCSRSTSESTAALGCLVEDYFPEPVIVSWNSGAL TSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIVPRSES
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVOENWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGEKEYKCKY
SNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOVYTLPPSREEMTEKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQOPR
ENNYKTTPPMLDSDGESFFLYSKLTVDKSRWOQGNVESCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Up-31 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:73)
EVQLVESGGCLVQPGGSLRLSCAASGFTFSAY SMNWVRQAPGKGLEWVSYISSSGRTIYYADSV:

XGRPTISRDNAKNSLFLOMNSLRDEDTAVYYCATWAPFDYWGQGTLVIVSSASTKGPSVEPLAD -

CSRETSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIVPSSNEG
TOTYTCNVDHEPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCY
VVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKVSNK
GLPAPIEKTISKTKGCPRERPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENN
YRKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDESRWOOQGNVEFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Un-32 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:74)
BEVQLVESGGGLVOPGESLELSCAASGFTFSSY SMNWVRQAPGKGLEWVSHISSSSRTIYYADSY
KGRPTISRDNAKNSVYLOMNSLRDERTAVYYCARDGYNWNGGGNYYGMDVWGQGTTVIVSSAST
KGPSVEPLAPCSRETSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVETFPAVLOSSGLYSLSS
VVIVESSNEGTOTYTCNVDHEPSNTRVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDTIM
ISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTF?VVSVLTVVHQDWLNG
KEVKCKVSNKGLPAPTEKTISKTKGOPREPOVY TLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLS
PGK
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Uin-33 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:75)

EVOLVESGGGLVOPGGSLRLSCAASGFTFSSYSMNIWVROAPGRKGLEWVSHISRSSRTIYYADSY
KGRFTISRDNAKNSLYLQMNSLRDEDTAVYYCARDGYNWNNGGYYYGMDVWGQGTTVTVSSAST
KGPSVEFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPERPVIVSWNSGALTSGVHTEFPAVLOQSSGLYSLSS
VVITVPSSNFGTOQTYTCNVDHKPSNTKVDK TVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPRPEPKDTLM
ISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDEVEVHNAK T PREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNG
KEYRCRKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOQVYTLPPSREEMTRNOVSLTCLVEGFYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLS
PGK '

Uy-34 heavy chain amine acid sequence (SEQ 1D NO:75)
EVOLVESGGEGLVQPGEGESLRLSCAASGF TS SYSMNWVEQAPGKGLEWVSHISRESRTIYYADSVY
KGRFTESRDNAKNSLYLQMNSLRDEDTAVYYCARDGYNWNNGGYYYGMDVWGQGTTVTVSSAST
KGPSVFPLAPCSRSTRESTAALGCLVKDYFPEPVITVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSS
VVTVPSSNFGTOTYTCNVDHEPSNTEVDRKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLIFPPKPKDTLM
ISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNG
KEYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTEKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLS
PGK

Uy-35 heavv chain amino acid sequence (SEG ID NO:76
QVOLQESGPGLVKEPSQTLSLTCTVSGGSVESSGEYYWSWIRQHPGKGLEWIGYIHSSGSTYYNPS
LESRVTISVDTSKNOFSLNLSSVTAADTAVYYCARGPYYGCMDVWGOGTTVIVSSASTKGPSVEDR
LAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPERVITVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVESS
NFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEV
TCVVVDVSHEDPEVOQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKCEV
SNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQP
ENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDESRWQOGNVEFSCSVMHEALHNHY TQRSLSTLSPGK

Uy-36 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO: 77
QVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGES ISRGEYYWSWIRQHPGKGLEWIGY IYESGSTYYNPS
LKSRVNMSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARALRGIVLMVYVLGALDEWGQGTKVTVSSA
STKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSL
SSVVIVPSSENFETQTY TCNVDHEKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDT
IMISRTPEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGEVEVHNARTKPREEQFNSTEFRVVSVL TVVHQDWL
NGKEYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTENQVSLTCLVKGFYPSDIA
VEWESNGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLITVDESRWQOGNVIFSCSVMHEEAL MNHYTQRSLS
LSPGX :
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“Uy=37 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:77)
OVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGESISEGGYYWSWIRQHPGKGLEWIGYIYHSGSTYYNEPS
LKXSRVNMSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARALRGIVLMVYVLGATDIWGOGTKVTIVSSA
STKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSL
SEVVIVPSSNFGTOTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDT
LMISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQEFNWYVDGVEVHNARTRK PREEQFNSTEFRVVSVLTVVHODWL
NGEKEYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOQVY TLPPSREEMTENQVSLTCLVKGFYPSDIA
VEWESNGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDEKSRWQOQGNVFSCSYMHEATHNHYTQXKSLS
LSPGK : o

Up=38 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NG:78)
OVQLOESCGPGLVKPSOTLSLTCTVSGES I S8GEYYWSWIRQHPGKGLEWIGYIYYSESTYYNPS
LKSRVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARDETVVRGLIRYCYGMDVWGQGTTVTVSSA
STKGPSVFPLAPCSRESTSESTAALGCLVKDYFPERPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSEGLYSL
SEVVITVPSSNFETOTYTONVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDT
LMISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVQGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWL
NGKEYRCEKVSNKCGLPAPTIEKTISKTKGOPREPQVY TLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIA
VEWESNGOPENNYXTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDESRWQOGNVFSCSVMHEALENHYTQKELS
LSPGK

Uy-39 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:79)

OVOLOESGPCGLVKPSOTLSLNCTVSGEE LS SGEYYWSWIRQHPGKGLEWIGYIHYSGSTYYNES
LKSRITISADTSKNQFSLKLNSVTAADTAVYYCARDRGGGDYGRMDVWGQGTTVITVSSASTKGP
SVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVT
VPSSNFGTQTYTCNVDHEKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISE
TPEVITCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEY
KCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPOVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGEFYPSDIAVEWES
NGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Up-40 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:80)

OQVOLOESGPGLVKPSOTLSLNCTVSGGES ISSGEYYWSWIROHPGKGLEWIGYIHYSGSTYYNPS
LEKSRITISADTSKNQFSLKLNSVIAADTAVYYCARDRGGGDYGRMDVWGOQGTTVIVSSASTKGPE
SVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVRKDYFPEPVIVEWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVT
VPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECP?CPAPPVAGPSVFLFPPK?KDTLMISR
TPEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHOQDWLNGKEY
KCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDZAVEWES'
NGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDRSRWOOGNVESCSVMHEALHNHYTQKSLSLEPGK
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Un-41 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:81)
_QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVSGGSISSGGYYWSWI8lRQHPGKGLEWIGYIHSSGSTYYN
PSLEKSRITKSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARSNNYGCFALWGRGTLVIVSSASTEGPS
VFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKEKDYFPERPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIV
PSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRT
PEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYXK
CKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESN
GQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQOGNVESCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Us-42 heavy chain amine acid sequence (SEQ ID NO:82)
OVOLOESGPGLVKPSOTLELTCTVESGGESISSGEYYWSWIRQHPCGKGLEWIGYIHSSGSTYYNES
LKSRITKSVDTSKNQFSLKbSSVTAADTAVYYCARSNNYGCFALWGRGTLVTVSSASTKGPSVF
PLAPCSRSTSESTAALGCLVEKDY FRPERPVTVEWNSGALTSGVETFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPRPS
SNEFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKIVERKCCVECPEPCPARPPVAGPSVIFLFPPKPKDTLMISRTPE
VTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCK
VSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQ'
PENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSK&TVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Un-43 heavy chain amino acid séqgence (SEQ ID NO:83)
OVOLOESGPGLVKPSQTLILTCTVSGESISSGEYYWSWIRQHPGKGLEWIGYIHYIGSTYYNPS

LKSRVTISVDTSKNQFSLKLSSVITAADTAVYYCASGYNYGLYYYDSSGYPSYYYGMDVWGQGTT
VIVSSASTKGPSVFPLAPCSRETESESTAALGCLVKDYFPERVIVEWNSGALTSGVHTFPAVLQS
SGLYSLSSVVTIVPSSNFCTQTY TCNVDHKPSNTEKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLEP
PRKPKDTIMISRTPEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLITV
VHODWLNGKEYRCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTRNQVSLTCLVKGE
YPSDIAVEWESNGOPENNYKTTPPMLDSDGSFFLY SKLTVDRKSRWOQQGNVEFSCSVMHEALHNEY
TOKSLSLSPGK

Up-44 heavy chain amino acid seguence (SEQ ID NO:84)
QVOLOESGPGLVRPSOTLSLTCTVSGES I SSEDYYWNWYVROHPGKGLEWIGY IVYSGETYYNRPS
LEKSRVTISVDTSKNQFSLEKLFSVIAADTAVYFCARTYYDRDILTGYPEFYFDYWGOGTLVITVSSAST
KGPSVIFPLAPCSRSTSESTAM .GCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFRPAVLOSSGLYSLSS
VVTVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLM'
ISRTPEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQENSTFRVVSVLTVVHQODWLNG
KEYKCRKVSNKGLPAPIEKTISKTHKGOPREPQVYTLPPSREEMTENQVSLTCLVEKGFYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLS
PGK
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Uy-45 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID N(:85)
QVQLOESGPGLVKPSQTLSLITCTVSGGS ISSGDYYWNWVROHPGKGLEWIGY IYYSGGETYYNPS
LKSRVTISVDTSKNQFSLELFSVIAADTAVYFCARTYYDILTGYPEFYFDYWGQGTLVTVSSAST
KGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLES
VVITVPESNPGTOTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPPKPKDTLM
ISRTPEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNG
KEYKCRKVSNKGLPAPIEKTISKTEGOPREPQVYTLPPSREEMTKNOQVSLTCLVKGFYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLS
PGK )

Up~46 heavy chain amino acid seguence !SEQ 1D NO:86)

QVQLQQWGAGLLKPSETLSLTCAVYGGSFSGYYWSWIRQPPGKGLEWIGEINHSGSTNYNPSLK
SRVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARGEYSSSWYWFDPWEQGTLVTVSSASTKGRPSV
FPLAPCSRETSESTAALGCLVEKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVTVP
SENFGTQTYTCNVDHKPSNTEVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTP
EVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVENAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHCDWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLY SKLTVDKSRWOOGNVESCSVMHEATHNHYTOKSLSLSPGK

Uy-47 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NG:87)
OVOLOOWGAGLLEPSETLSLTCAVYGGSFESGYYWSWIRQPPGREGLEWIGEINHSGSTNYNPSLK
CSRVTISVDTSKNQFSLKLSSVIAADTAVYYCARGGYSSSWFWFDPWGQGTLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSCGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVP
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVELFPPRPKDTLIMI SRTE
EVITCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTEKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKC
KVENKGLPAPTIEKTI SKTKGOPREPOQVY TLPPSREEMTKNOVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMILDSDGSFFLY SKLTVDKSRWOQQGNVFSCSVMHEALHNHY TQKSLSLSPGK

Uy~48 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NG:87)
OVOLOOWGAGLLEPSETLSLTCAVYGGSFSGYYWSWIROPPGKGLEWIGEINHSGESTNYNPSLK
SRVTISVDTSKNQFSLEKLSSVITAADTAVYYCARGGYSSSWEFWFDPWGCGTLVTVSSASTKGPSY
FRPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVEWNSCGAL TSGVHTFPAVLOSSGLY SLESVVIVP
SENPGTQTYTCNVDHKPSNTRVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGESVFLFPPKPKDTLMISRTP
EVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWILNGKEYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLEPPSREEMTKNQVELTCLVKGFYPSDTAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOOGNVESCSVMHEALHNEYTQOXKSLSLSPGK
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Uu-49 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:87) :
QVQLQQWGAGLLKPSETLSLTCAVYGGSFSGYYWSWIRQPPGKGLEWIGEINHSGSTNYNPSLK
SRVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCARGEGYSSSWEWFDPWGOGTLVIVSSASTKGPSV
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLESVVTVE
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTP
EVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPTEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDRKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK

Uy-50 heavy chain amine acid sequence (SEQ 1D NO:87)
OVOLOOWGAGLLKPSETLSLTCAVYGGSFSGYYWSWIRQPPGRGLEWIGEINHSGSTNYNESLK

SRVTISVDTSKNQFSLELSSVIAADTAVYYCARGGYSSSWEFWFDPWGOGTLVIVSSASTKGEPSY
FPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPR
SSNEGTQTYTCNVDHKESNTRVDRTVERKCCVECPPCPARPPVAGPSVIFLFPPKPKDTLMISRT?
EVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKC
KVSNKGLPAPTEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTENQVSLTCLVEKGEFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVFSCSVMHEALHNHY TQXKST.SLSPGK

Up-51 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NO:88)

‘ OVQLOESGPGLVKPSETLSLTCTIVSGESISSYYWSWIRQPAGKGLEWIGRIYTSGTTNYNPSLK
SRVTMSVDTSKNQFSLKLSSVTAAD TAVYYCARDGY SYGHYYYYGMDVWGQGTTVTVSSASTKG
PSVEFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVITVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVV
TVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPK?KDTLMIS
RTPEVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGKE
YHECRKVENKGLPAPIERTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWE
SNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNEYTQRSLSLSPG
K

Un-52 heavy chain amino acid sequence (SEQ ID NQO:89)
QVOLOBESGPGLVKPSETLSLTCTVEGGEVS SGEEYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTNYNPS
LEKSRVTISIVISRNOFSLKLSSVTAADTAVYYCARSATLRYFDWLFSDVSDITWEOGETMVTIVSSAS
TKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPE?VTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLS
SYVTVPESSNFETQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVEFLFPRPKPKDTL
MISRTPEVITCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQENSTFRVVSVLTVVHQDWLN
GEKEYKCKVSNEKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTRKNQVSLTCLVKGEYPSDIAV
EWESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSL
SPGK
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Up-53 heavy chain amino zcid seqguence (SEQ 1D NO:89)
QVQLQESGPG&VKPSETLSLTCTVSGGSVSSGGSYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTNYNPS
LEXSRVTISIVITSRNOFSLKLSSVTAAD TAVYYCARSATLRYFDWLEFSDVSDIWGQGTMVIVISAS
TKEPSVFPLAPCSRETSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTEFPAVLQSSGLYSLS
SVVITVPSSNFEGTOTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVELFPPKPRDTL
MISRTPEVICVVVDVSHEDPEVOEFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTEFRVVSVLTVVEQDWLN
CKEYKCKVSNKGLPAPTEKTISKTKGOPREPOQVYTLPRPSREEMTRNOQVSLTCLVEGFYPSDIAV
EWESNGCPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVEFSCSVMHEALHNHY TQRSLSL
SPGK

Uy-54 heavv chain amino acid sequence (SEQ 1D NO:90
EVQLVQSGAELKKPGESLKISCKGSGYRFTSYWIGWVRQMPGKGLEWMGIIYPDBSDTRYSPSF
OEOVTISADKSISTAYLOWSSLKASDTAMYYCARQKSYGYSYFDYWEQGETLVTVSSASTKGPSV
FPLAPCSRETSESTAALGCLVKDYRPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIVE
SSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKIVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVIFLFPPRKPKDTLMISRTPE
EVTCVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWLNGREYKC
KVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTL?PSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNG
QPENNYKTTPPMLDSDESFFLYSKLTVDKSRWQOGNVEFSCSVMHEATLHNEYTORSLSLSPGK

Uy-55 heavy chain amino acid sequence (SEQ 1D NOG:921)
EVQLVQSGAEVKKPGESLKISCKGSGYSFTSYWIGWVROMPEGREGLEWMGI IYPDDSDARY SPSF
QGOVTISADKSINTAYLOWSSLKASDTAMYYCARQGYGSGWGYFDYWGQGTLVIVSSASTRGPS
VFPLAPCSRSTSESTAALGCLVEDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLYSLSSVVIV
PYSNFETQTYTCNVDHEPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVELEFPPKPKDTLMISRT
PEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGEKEYK
CKVSNKGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDZAVEWESN
GQOPENNYKTTPPMLDESDESFFLYSKLTVDKSRWQQGNVESCSVMHEALHNHYTQRSLSLSPGK

Un-56 heavv chain amino acid sequence (SEQ ID NO:92)
EVQLVQSGAEVKKPGESLKISCKGSGYSFTSYWIGWVRQMPGKGLEWMGEEYPGDSDIRYSPSF
QGOVTISADKSISTAYLQWSSLEKASDTAMYYCARQGLAVAGTSYYYYYGMDVWGOGTTVTVSSA
STKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSCGLYSL
SEVVTVPSSNFGTQTYTCNVDEKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDT
LMISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHODWL
NGKEYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTRKNQVSLTCLVKGFYPSDIA
VEWESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWQQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLS
L8PGK

FIGURE 4N
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Uu-57 heavv chain amino acid seqguence {(SEQ 1D N(O:93) _
OVOLOOSGPGLVEPSQTLSLTCAISGDSVSSYSAAWNWIRQSPSRGLEWLGRTYCRSKWYNDYA
VSVESRITINPDTSEKNQFSLOLNSVTPEDTAVYYCARDRAVAGYYYCGMDVWGOGETTVIVSSAST
KGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHETFPAVLOSSGLYSLSES
VVTVPSSNFGTQTYTCNVDHKPSNTKVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKBTLM
ISRTPEVICVVVDVSHEDPEVOFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVEVLTVVHQDWLNG
KEYKCKVSNKGLPAPIEKTISKTKGOPREPQVYTLPPSREEMTENQVSLTCLVKGFYPSDIAVE
WESNGOPENNYKT TPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSRWOQGNVEFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLS
PGK

Un-58 heavy chain aminoe acid sequence (SEQ 1D NO:73)
EVOLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGFTFSAY SMNWVROAPGRKGLEWVSY ISSSGRTIYYADSY
KERFTISRDNAKNSLFLOMNSLRDEDTAVYYCALWAPFDYWGOGTLVTVSSASTKGPSVFPLAP
CSRSTSESTAALGC&VKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSSNFG
TOTYTCNVDHKPSNTEVDKTVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVICY
VVDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVSVLTVVHQDWLNGKEYKCKVSNK
GLPAPIEKTISKTKGOPREPOQVYTLPPSREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENN
YRTTPPMLDSDGESFFLYSKLTVDKSRWOOGNVFSCSVMHEATHNHYTQKSLSLSPGK

FIGURE 40
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COINSTANT REGION: LIGHT CHAIN AMINQG ACID SEQUENCE

RTVAAPSVFIFPPSDEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALQSCGNSQESVIEQDSKDSTYSLESTLTLEKA
DYEKHRKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC (8EQ ID NO:187)

FIGURE 5A

CONSTANT REGION: HEAVY CHAIN AMINO ACID SEQUENCE

ASTRKGPSVEPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPEPVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLOSSGLY SLEEVVITVPSESENFG
TOTYTCNVDHEEPSNTRVDETVERKCCVECPPCPAPPVAGPSVELFPPKPEKDTLMISRTPEVTCVVVDVSHEDPEVQE
NWYVDGVEVHNAKTKPREEQFNSTFRVVEVLTVVHODWLNGKEYKCKVSNRGLPAPIEKTISKTKGQPREPQVYTLP
POREEMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGOPENNYKTTPPMLDSDESFFLY SKLTVDKSEWQQGNVFSCSVMH
EALENHYTQESLSLSPGK (8EQ ID NO:188)

FIGURE 5B
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NAME SEQUENCE Siﬁ)fD
CDRL1-1 RESCELVYSDENTYLN 189
CDRL1-2 RESQSLVYSDENTYLN 189
CDRL1-3 RESCSLVYSDENTYLN 189
CDRL1-4 RESQSLVYSDENTYLN 189
CDRL1-5 KSSCSLLHSDGKTYLY 190
CDRL1-6 KSSOSLIHSDERTYLY 190
CDRL1-7 KSSCSLLHSDGKTYLY 190
CDRL1-8 KSSQSLLHSDGKTYLY 190
CDRL1-9 KSSQSLLHSDEKTYLY 190
CDRL1~11 | RASQGIANYLA 191
CDRLL-12 | RASQGISNDLA 192
CDRL1-13 | RSSQSLVHSDGNTYLS 193
CDRL1-14 | RSSQSLVHSDGNTYLS 193
CDRL1-15 | RSSQSLVHSDGNTYLS 183
‘CDRL1-16 | RASQTVISSYLA 194
CDRL1-17 | RASQSVSRLA 195
CDRL1-18 | RASQGIRNDLG 196
CDRL1-19 | KSSQSVLYSSNNKNYLV 197
CDRL1-20 | KSSQSVLYSSNNKNYLV 197
"CDRL1-21 | KSSQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRL1-22 | KSSQNVLYSSNNKNYLA 199
CDRL1-23 | KSSQNVLYSSNNKNYLA 199
CDRL1-24 | KSSQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRL1-25 | KSSQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRL1-26 | KSSQSVLYNSNNKNYLA 200
CDRL1-27 | KSSQSVLYNSNNKNYLA 200
CDRL1~28 | KSSQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRL1-29 | KSSQSVLYSSNNKNYLA 198
CDRL1-30 | KSSQSVLDSSNNKNYLA 201 .
CDRL1-31 | KSSQSVLDSSNNKNYLA 201
CDRL1-32 | KSSQSILYRSNNKNYLA 202
CDRL1-33 | KSSQOSILYRSNNKNYLA 202
CDRL1-34 | RASQDISHYLA 203
CDRL1-35 204

RASQDISNYLA

FIGURE 6A
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NAME SEQUENCE SEQ 1D
NO:
CDRL1-36 RASQSV3SNLA 205
CDRL1-37 RASQSVSSNLA 208
CDRL1-38 RASQDISRWLA 206
CDRL1-39 RASQSTISTYLN 207
CDRL1-40 RASQITISIYLN 208
CDRL1-41 RASQSIRSYLN 209
CDORL1-42 RASQTISRYLN - 210
CDRL1-43 RASQRISSYLN 211
CDRL1-44 RASQSISRYLN 212
CDRL1-45 RASQSISSYLN - 213
CDRL1-46 RASQOSISSYLN 213
CDRL1-47 RASQOSISSYLN 213
CDRLL-48 | RASQSISSYLN 213
CDRL1-49 RASQSISSYLN 213
CDRL1-50 RASQSISSYLN 213
CDRLL-51 RASQSISSYLN 213
CDRL1-52 RASQSISSYLN 213
CDRLL-52 RASQSISSYLN 213
CDRL1-54 QASQDISNYLN 214
CDRL1-55 QASQDISNYLN 214
CDRL1-56 QASQODISNSLN 215
CDRL1~57 QASODISDYLN 216
CDRL1-58 QASODISNYLN 214
CDRL1-59 QASQODISNYLN 214
CDRL1I~60 QASQDISNSLN 215
CDRLI-61 QASQDISNSLN 215
CDRL1I-62 QASQODITNYLN 217
CDRL1~63 QASQDISNYLN 214
CDRL1~64 QASQDISOYLN 216
CDRL1~65 QASQDISNSLN 215
CDRLZ2-1 KVSNWDS 218
CDRL2-2 KVSNWDS 218
CDRL2-3 KVSNWDS 218
CDRL2-4 KVSNWDS 218
CDRLZ2-5 BEVSNRES 219
CDRL2-6 EVSNRFS 219

FIGURE 6B
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NAME . SEQUENCE Sfﬁjfb
CDRL2-7 EVSNRFS 219
CDRLZ-8 EVSNRFS 219
CDRLZ-9 EVSNRFS 219
CDRL2-11 | VASTLOQS 220
CDRL2-12 | AASTLQS 221
CDRL2-13 | XISNRFS 222
CDRI2-14 | KISNRFS 222
CDRL2-15 | KISNRFS 222
CDRL2-16 | GASSRAT 223
CDRL2-17 | GASRRAT 224
CDRL2-18 | AASSLOS 225
CDRL2-19 | WASTRES 226
CDRL2-20 | WASTRES 226
CDRL2-21 A WASTRES 226
CDRL2-22 | WASTRES 226
CDRL2-23 | WASTRES 226
CDRL2-24 | WASTRES 226
CDRL2-25 | WASTRES 226
CDRL2-26 | WASTRES 226
CDRL2-27 | WASTRES 226
CDRL2-28 | WASTRKS 227
CDRL2-29 | WASTRKS 227
CDRL2-30 | WASTRES 226
CDRL2-31 | WASTRES 226
CDRL2-32 | WASARES 228
CDRL2-~33 | WASARES 228
CDRL2-34 | AASSLOS 225
CDRL2-35 | AASSLOS 225
CDRL2-36 | GASRRAT 224
CDRL2-37 | GASRRAT 224
CDRL2-38 | AASSLOS 225
CDRL2-39 | AASSLOS 225
CDRL2-40 | AASSLOS 225

| CDRL2-41 | AASSLQOS 225
CDRL2-42 | AASTLOS 221
CDRL2-43 | AESSLOS 229

FIGURE 6C
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NAME SEQUENCE SEQ ID

NO:

CDRLZ2-44 | TASSL)DS 230
CDRL2-45 | TASSLQS 230
CDRL2-46 | TASSLQS 230
CDRL2-47 | TASSLQS 230
CDRLZ2-48 | TVSSLOS 231
CDRL2-49 | TVSSLQS 231
CDRI2-50 | TVSSLQS 231
CDRL2-51 | TASSLQS - 230
CDRL2-52 | TASSLQS 230
CDRL2-53 | TASSLQS 230
CDRL2-54 | DASNLET 232
CDRL2-55 | DASNLET 232
CDRL2-56 | DASNLET 232
CDRL2-57 | DASNLET 232
CDRL2-58 | DASNLET . 232
CDRL2-59 | DASNLET 232
CDRL2-60 | DASILET 233
CDRL2-61 | DASNLET 232
CDRL2-62 | DASNLET 232
CDRL2-63 | DASNLET 232
CDRL2-64 | DASNLET 232
CDRL2-65 | DASNLET 232
CDRL3-1 | MOSTHWPIT 234
CDRL3-2 IOGTHWPTT 235
CDRL3-3 MQGTHWPIT 236
CDRL3-4 MQGTHWPIT 236
CDRL3-5 | MOGIQLPCS 237
CDRL3-6 | MQSIQLPLT 238
CDRL3-7 MOSIQLPLT 238
CDRL3-8 MOSIQLPIT 239
CDRL3-9 MOSIQLPIT 239
CDRL3-11 | QNYNSAPFT 240
CDRL3-12 | QKYNSVPLT 241
. { CDRL3-12 | MQATQFPHT 242
CDRL3~14 | MQATQFPHT 242
CDRL3-15 | MQATQFPHT 242

FIGURE 6D
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NAME SEQUENCE SEQ 1D
NO:
CDRL3-16 | QQYGSSPRT 243
CDRL3-17 | QQYGSSPRE D44
CDRL3-18 | LOENSYPPT 245
CDRL3-19 | QQYYSFDWT 246
CDRL2-20 | QOYYSFPWT 246
CDRL3-21 | QQYYSTTWT 547
CDRL3-22 | QQYYGTBRT 248
CDRL3-23 | QQYYGTPRT 248
CDRL3-24 | QQYYSISRT 249
CDRL3-25 | QQYYSISRT 249
CDRL2-26 | QQYYSTTWT 247
CDRL2-27 | QOYYSTTWT 247
"CDRI3-28 | QQYYSTMFS 250
CDRL3-29 | QOYYSTMFS 250
CDRL3-30 | HOYYSTPLT 251
CDRL2-31 | HOYYSTPLT 251
CDRL3-32 | QQYFITPLT 252
CDRL2-33 | QOYFITPLT 252
CDRL2-34 | OQYNNYPFT 253
CDRL3-35 | QQYNTYPFT 254
CDRL3-36 | QOHNNWEPWT 255
CDRL3-37 | QQHNNWDDWT 255
CDRL3-38 | QQANSFPPT 256
CDRL3-39 | QQSHSAPFT 257
CORL3-40 | QQSYSTLT 258
CDRI3-41 | QQSYSIPLT 259
CDRL3-42 | QQIVSTSIT 260
CDRL3-43 | QQSYITPIT 261
CDRI3-44 | QQSYFTPIT 262
CDRL3-45 | QQSYFSPIT 263
CDRL3-46 | QQSFYTPIT 264
CDRL3-47 | QQSFYTPIT 264
CDRL3-48 | QQSYFTPIT 262
CDRL3-49 | QQSYFTPIT 262
CDRL3-50 | QQSYFTPIT 262
CDRL3-51 | QQSFYAPIT 265
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NAME SEQUENCE SEQ 'ID

NO: -
CDRL3-52 | QQSFYAPIT 265
CDRL3-52 | QQSYFTPIT 262
CDRL2-54 | QQYDYLPFT 266
CDRL2-55 | QQYDYLPFT 266
CDRL3-56 | QOCDDLPLT 267
CDRL3-57 | QHYDNLPLT 268
CDRL3-58 | QQYDNLPLT 269

CDRL3-59 | QQYDNLPLT 269
CDRL3-60 | QQCDILPLS 270
CDRL3-61 | QQYDNLPLA 271
CDRL3-62 | QOYDSLPIT 272
CDRL3-63 | QQYDNLPIT 273
CDRL3-64 | QHYDNLPIT 274
CDRL3-65 | QHYDNLPIT 274
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HEAVY CHAIN CDRS
SEQ ID

NAME NAME - BEQUENCE NO:
CDRHLI-1 CDRH1-10.1 | GYTFTSYGIS 275
CDRH1I-2 CDRH1-10 GYTFTSYGIS 275
CDRHI-3 CDRH1-42 GYTFTGHYMH 276
CDRH1-4 CDRH1-40 GYTFTGYYMH 277
CDRH1~-5 CDRH1-30 GYTLTELSMH 278
CDRHL-6 CDRH1-31 GYTLTELSMH - 278
CDRE1-7 CDRH1-29 -GFSLENARMGVS 279
CDRE1-8 CDRH1-20 GFSLENARMGVS 279
CDRH1-9 CDRH1-65 GEFSLSTGEVGEVG 280
CDREL-10 CDRH1-56 GFSLSTGGVEVG 280
CDRE1-11 CDRH1-62 GFBLNTGGVGEVG 281
CDRH1~12 CDRH1~2 GFSLSTGGVGVG 280
CDRH1-13 CDRH1-59 GFSLSTGGVGVG 2840
CDRH1-14 CDRH1-57 GESLSTGGVGVG 280
CDRH1-15 CDRH1-64 GFSLSTGGVGVG 280
CDRH1-1% CDRH1-41%  GFPFSRYSMN 282
CDR®1-17 CDRH1-45 GFTFSSYAMN 283
CDRH1I-18 CDRH1-47 GFTFSSYAMS 284
CDRH1I-19 CDRH1-51 GFTFSEYAMS 284
CDRH1-20 CDRH1-52 GPTFSSYAMS 284
CDRHI1-21 CDRH1-13 GFTFSEYGME 285
CDRH1-22 CDRH1-14 GFTFS5YGMH 285
CDRH1-23 CDRH1-1 GEFTESSYGMH 285
CDRH1-24 CDRH1-22 GFTEFSSYDMH 286
CDREL-25 CDRH1-23 GFTFSSYDMH 286
CDRE1-26 CDRH1-12 GFTFSSYGMHE 285
CDREL-27 CDRH1-5 GFTFS5YGMHE 285
CDRH1-28 CDRH1-15 GFTFSSYGMH 285
CDRH1-28%9 CDRH1-7 GFTFSSYGMHE =85
CDRH1-30 CDRH1-61 GFTFRSHGMH 287
CDRH1-31 | CDRH1-39 GFTFSAYSMN 288
CDRH1-32 CDRH1-34 GFTFESYSMN 289
CDRHKH1-33 CDRH1-6 GFTFSSYSMN 289
CDRH1-34 CDRH1-35 GEFTFSSYSMN 289
CDRH1-35 1 CDRH1-21 GASVSSCEYYWS 290
CDRH1-36 CDRH1-8 GOSISREGYYWS 291
CDRH1-37 CDRH1-9 GESISREGYYWS 291
CDRH1-38 -CDRH1-18 GGESISSGEYYWS 292

FIGURE 7A
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SEQ ID

NAME NAME SEQUENCE - NO:
CDRH1-39 CDRH1-24 GGSISSGEYYWS 292
CDRH1-40 CDRH1-25& GGSISSGEYYWS 292
CDRH1-41 CDRH1-26 GOSISSGEYYWS 292
CDRH1~-42 CDRH1-27 GGSISSCGGYYWS 292
CDRH1-43 CDRH1~-38 GGSISSGGYYWS 292
CDRH1-44 CDRH1~54 . GGSISSGDYYWN 293
CDRH1-45 CDRH1-55 GGEISSGDYYWN 293
CDRH1-46 CDRH1-43 GGSFSGYYWS 254
CDRH1-47 CDRH1-44 GGSFSGYYWS 294
CDRH1-48 CDRH1-49 GGSEFSGYYWS 254
CDRH1-49 CDRH1-50 GGSFSGYYWS 294
CDRH1-50 CDRH1-53 GGESFSGYYWS 294
CDRH1-51 CDRH1-33 ] GGBISSYYWS 295
CDRH1-52 CDRH1-3 GESVSSGGSYWS 296
CDRH1-53 CDRH1-4 GGSVSS5GGSYWS 296
CDRH1-54 CDRH1-16 GYRETSYWIG 297
CDRH1-55 CDRH1-17 GYSFTSYWIG 298
CDREI-56 CDRHI-11 GYSFTSYWIG 298
CDRH1-57 CDRH1-37 GDSVSE8YSAAWN 299
CDRH1-58 CDRH1-359. GFTFSAYSMN 288
CDREZ-1 CDRHZ-10. WISASNGNTNYAQKLOD 300
CDRH2-2 CDRH2-10 WISASNGNTNYAQKL.OD 300
CDRHZ -3 CDRH2-42 WINPNSGGTNCAQEFQG 301
CDRHEZ2-4 CDRHZ-40 WINPNSGGTNHTQKFQG 302
CDRHZ-5 CDRHEHZ-30 SFDPEDGETIYAQKFQG - 303
CDEH2Z-6 CDRH2-31 SFDPEDGETIYAQKEFQG 303
CDRH2-7 CDRH2-29 HIFSNDEKSYSTSLKS 304
CDRH2-8 CDRHZ2-20 LIFSNDEKSYSTSLKS 305
CDRH2-9 CDREHZ2-65 LIYWNDDKRYSPSLES 306
CDRH2-10 CDRH2-56 LIYWNDDKRYSPSLKS 306
CDRH2Z-11 CDRH2-62 LIYWNDDKRYSPSLKS 306
CDRHZ-12 CDRH2-2 LIYWNDDKRYSPSLKS 306
CDRHZ-13 CDRH2~-E9 LIYWNVEKRYSPSLRE 307
CDRHZ2-14 CDRHZ-57 LIYWNDDRRYSPSLKS 306
CDRH2-15 CDRH2-64 LIYWNDDERYSPSLKS 306
CDRHZ-16 CDRH2~-41 ATISSSSEYIYYADEVKG 308
CDRH2-17 CDRHZ2-45 AISGEGGSTYYADSVEG 309
CDRH2-18 CDRHZ2~47 ATSGSGGSTYYADSVEG 309
CDRHZ2-19 CDRHZ-51 AISGSGGESTYYADSVEG 309
CDRH2-52 ALSGSGGSTYYADSVEG 309

CDRH2-20

FIGURE 7B




67/233

_ SEQ ID

NAME NAME SEQUENCE NO:
CDRH2-21 CDRHZ2-13 FISDDGSTEYYADSVEG 310
CDRH2-22 CDRHZ-14 FISDDGSTRYYADSVEKG 310
CDRHZ-23 CDRHZ-1 VIWYDGSNEYYADSVEG 311
CDRH2-24 CDREH2-22 VIWYDGSIKYYADSVKG 312
CDRH2-25 CDRHZ-23 VIRYDGSIKYYADSVKG 312
CDREZ-26 CDRH2-12 VIWYDGENKYYADSVKG 311
CDRH2-27 CDRHZ-5 VIWSDGSNKYYADSVKG 313
CDORHZ-28 CDRH2-15 VIWDDGSNQYYTDSVKG 314
CDRHZ-29 CDRH2-7 VIWYDGSNKRYVDSVKG " 315
CDRH2-30 - CDRH2Z2-61 VIWYDGSNENYADSVRG 316
CDRHZ~31 CDRH2-39 YISSSGRTIYYADSVKG 317
CDRH2-32 CDRH2-34 HISSSSRTIYYADSVEG 318
CDRH2-33 CDRM2-6 HISRSSRTIYYADSVEKG 319
CDRH2-34 CDRH2-35 HISRSSRTIYYADSVKG 319
CDRHZ-35 CDRHZ2-21 YIHSS5GSTYYNPSLKS 320
CDRHZ-36 CDRHZ-8 YIVYHSGSTYYNPSLEKS 321
CDRHZ2-37 CDRH2-2 YIYESGSTYYNPSLKS 321
CDRHz-38 CDRH2-18 VIVYSGSTYYNPSLKS 322
CDRHZ-395 CDRH2-24 VIHYSGSTYYNPSLKS 323
CDRHZ2-40 CDRH2-25 YIHYSGETYYNPSLKS 323
CDRHZ-41 CDRH2-26 YIHSSGETYYNPSLKS 320
CDRH2-42 CDRH2-27 YIHSSGSTYYNPSLKS 320
CDRH2-43 CDRH2-38 YIHYSGSTYYNPSLES 323
CDRHZ-44 CDRH2-54 YIYYSGGTYYNPSLES 324
CDRHZ2-45 CDRHZ~-55 YIYYSGGTYYNPSLKS 324
CDRHZ-46 CDRH2-43 EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRHZ-47 CDRH2-44 EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRHZ-48 CDRHZ-49 EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRH2-4¢9 CDPRH2-50 EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRHZ-50 CDRHZ2-53 EINHSGSTNYNPSLKS 325
CDRHZ-51 CDRHZ-33 RIVTSETTNYNPSLKS 326
CDRH2-52 CDRHZ2-3 YIYYSGSTNYNPSLKS 327
CDRHZ2-53 CDRH2-4 YIYVYSGSTNYNPSLKS 327
CDRHZ-54 CDRHZ-16 IIYPDDSDTRYSPSFQG 328
CDRHZ-55 CDRHZ-17 IIYPDDSDARYSPSFQG 329
CDRHZ-56 CDORHZ-11 ITYPGDSDIRYSPSFQG 330
CDRH2-57 CDRHZ~37 RTYCRSEKWYNDYAVSVES 331
CDRHZ2-58 CDEHZ-29 ., YISSSGRTIYYADSVEG 317
CDRH3-1 CDRH3-10. EDNWNYGFFDY ' 332
CDRH3-2 CDRH3-10 EDNWNYGFFDY 332
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SEQ ID
NAME NAME SEQUENCE NO :
CDRH3-3 CDRH3-42 STAVALDY 333
CDRH3 - 4 CDRH3-40 SIAVALDY 333
CDRH3 -5 CDRH3-30 EGDCEYYYYEMDV 334
CDRH3-6 CDRH3-31 EGDGEYYYYEGMDY 334
CDRH3-7 CDRH3-29 MYSSGWYGVFDY 335
CDRH3~8 CDRH3-20 VYSSGWSFYGMDV 336
CDRH3 -9 CDRH3-65 RRELPFDY 337
CDRH2-10 CDRH3-56 RNWTPFDY 338
CDRH3-11 CDRH3-62 RLELPFDY 339
CDRH3-12 CDRH3-2 RREVPFDY 340
CDRH3-13 CDRH3-59 RHTNPFEY 341
CDRH3-14 CDRH3-57 RGELPFDY 342
CDRH3-15 CDRH3-64 RGELPFDY 342
CDRH3-16 CDRH3-41 DRVGATPDAFDI 343
CDRH3-17 CDRH3-45 EGIAVAGTAEYYYYYAMDV 344
CDRH3-18 CDRH3-47 EGIAARDSYYYYAMDV 345
CDRH3-19 CDRH3-51 EGIAGRDSYYYYGMDV 346
CDRH3-20 CDRH3-52 EGIAGRDSYYYYGMDY 346
CDRH3-21 CDRH3~13 SYYDSSGYYYGFDY 347
CDRH3-22 CDRH3 - 14 SYYDSSGYVYGFDY 347
CDRH3-23 CDRH3~ 1 NVIDY 348
CDRH2-24 CDRH3-22 GGATGAEYFQH 349
CDRH2-25 CDRH2~23 GGATGAEYFQH 349
CDRH2-26 CDRH3-12 LWFGETFDY 350
CDRH3-27 CDRH3-5 NLPFDY 351
CDRH2-28 CDRH3-15 SHYGGDYDYYGMDV 252
CDRH2-29 CDRHE3-7 DGWQQQAPFDY 353
CDRH32-30 CDRH2-61 WGISAPFDC 354
CDRE23-31 "CDRH2-39 WAPFDY 355
CDRH3-32 CDRH3-34 DEYNWNGGENYYEMDV 356
CDRH3~33 CDRH3-6 . DEYNWNNGEYYYGMDY 357
CDRH3- 34 CDRH3-35 DEYNWNNGGYYYEMDV 357
CDRH3-35 CDRH3~-21 GPYYGMDV 358
CDRH3-36 CDRH3-8 ATRGIVLMVYVLGALDI 359
CDRH3-37 CDRH3-9 ALRGIVLMVYVLGALDI 359
CDRH3-38 CDRHZ-18 DETVVRGLIRYCYGMDV 360
CDRH3-39 CDRH3-24 DRGGGDYGRMDV 361
CDRH3-40 CDRH3-25 DRGGGDYGRMDV 261
CDRH3-41 CDRH3-26 SNNYGCFAL 362
CDRH3-42 CDRH3-27 SNNYGCFAL 362
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SEQ ID
NAME NAME SEQUENCE NO:
CDRH3-43 CDRH3-38 GYNYGLYYYDSSGYPSYYYGMDV 363
CDRH3-44 CDRH3-54 TYYDILTGYPFYFDY 364
CDRH3-45 CDRH3-55 TYYDILTGYPEYEDY C 3264
CDRH3-46 CDRH3-43 GGYSSSWYWEFDP 365

CDRH2-47 CDRH3-44 GOYSSSWFWFDP 366 .
CDRH3-48 CDRH3-49 GGYSSSWFWFDP 366
CDRH3-439 | COREZ-50 GGYSSSWEWFDP 366
CDRH3-50 CDRH3-53 GGYSSSWFWFDP 366
CDRH2-51 CDRH3-33 DGYSYGHYYYYGMDV 367
CDRH3~52 CDRH3~-3 SALRYFDWLFSDVSDI 368
CDRH3~53 CDRH3~4 SALRYFDWLFSDVSDI 368
CDRH3-54 CDRH3-16 QESYGYSYFDY 369
CDRH3-55 CDRH3-17 QGYGSGWGYFDY : 370
CDRH3-56 CDRH3-11 QGLAVAGTSYYYYYGMDV 371
CDRH3-57 CDRH3-37 DRAVAGYYYGMDVY | 372
CDRH2-58 CDRH3-382.1 | WAPFDY 385

FIGURE 7E
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LIGHT CHAIN FRES
NAME SEQUENCE SEQ ID

NO:

FRL1-1 | DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISC 388
FRL1-2 | DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISC 388
FRL1-3 | DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISC 389
'FRL1I~4 | DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISC 389
FRL1-5 | DIVMTQTPLSLSVTBGQPASISC 390
FRL1-6 | DIVMTQTPLSLSVTPGQPASISC 390
FRL1-7 | DIVMTQTPLSLSVTPGQPASTISC 390
FRL1-8 | DIVMTQTPLSLSVTPEQPASISC 391
FRL1-9 | DIVMTQTPLSLSVIPGQPASISC 391
FRL1-11 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC 392
FRL1-12 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTIIC 392
FRL1-13 | NIVMTQTPLSSPVTLGQPASISC 393
FRL1-14 | NIVMTQTPLSSPVTLGQPASISC 393
FRL1-15 | EIVMTQTPLSSPVTLGQPASISC 293
FRL1-16 | EIVLTQSPGTLSLSPGERATLSC 394
FRL1-17 | EIVLTQSPGTLSLSPGERATLSC 395
FRL1-18 | DIQMTQSPSSLSASVGEDRVTITC 396
 FRL1-19 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 397
FRL1-20 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATING 397
"FRL1-21 | DIVMTQSPDSLAVSLEERATTINGC 398
FRL1-22 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-23 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATING - 398
FRL1-24 | DIVMTQSPDSLTVSLGERATINC 398
FRL1-25 | DIVMTQSPDSLTVSLGERATING 398
FRL1-26 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-27 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATING 398
FRL1-28 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATING 399
FRL1-29 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATING 399
FRL1-30 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCG 398
FRL1-31 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATING 398
FRL1-32 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-33 | DIVMTQSPDSLAVSLGERATINC 398
FRL1-34 | DIQMTQSPSSLSASVEGDRVTITC' 400
FRL1-35% | DIQMTQSPSSLSASVGDRVAITC 401

FIGURE 8A
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NAME SEQUENCE ng)fb
FRL1-26 | EIVMTQSPATLSVSPGERATLSC 402
FRL1-27 | EIVMTQSPATLSVSPGERATLSC 402
FRL1~38 | DIQMTQSPSSVSASVEDRVTITC 403
FRL1-39  DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 404
FRL1-40 | DIQMTQSPSSLSASLGDRVTITC 403
FRL1-41 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVIITC 405
FRL1-42 | DIOMTQSPSSRSASVGDRVTITC 403
FRL1-43 | DIOMTOSPSSLSASVGDRVTITC - 406
FRL1-44 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-45 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-46 | DIOMTOSPSSLSASVEDRVTITC 403
FRL1-47 | DIOMTQSPSSLSASVEDRVTITC 403
FRL1-48 | DIQMTQSPSSLSASVEDRVTTITC 403
FRL1-49 | DIQMTOSPSSLSASVEDRVTITC 403
FRL1-50 | DIOMTQSPSSLSASVEDRVTITC 403
FRL1-51 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-52 | DIQOMTQSPSSLEASVEDRVTITC 403
FRL1-52 | DIOMTOSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-54 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-55 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-56 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 407
FRL1-57 | DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-58 | DIOMTOSPSSLSASVGDRVALTC 403
FRL1-59 | DIQMTQSPSSLSASVEDRVAITC 403
FRL1-60 | DIOMTOSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-61 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL1-62 | DIQMTQSPSSLEASVGDGVTITC 403
FRL1-63 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC 408
FRL1-64 | DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITC 403

"FRL1-65 | DIOMTOSPSSLSASVGDRVTITC 403
FRL2-1 | WFQQRPGQSPRRLIY 408
FRL2-2 | WFQORPGQSPRRLIY 408
FRL2-3 | WLOORPGQOSPRRLIY £09
FRL2-4 | WLOORPGQSPRRLIY 409
FRL2-5 | WYLOKPGOPPQLLIY 410
FRL2-6 | WYLOKPGQPPQLLIY

FIGURE 8B
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NAME SEQUENCE SEQ 1D

HO:

FRL2-7 | WYLQKPGQPPQLLIY 410
FRL2-8 | WFLQKPGQPPQPLIY 411
FRL2-9 | WFLQKPGQPPQPLIY 411
FRI2-11 | WYQOKPGKVPKLLIY 412
 FRL2-12  WYQQXPGKVPKLLIY 412
FRL2-13 | WLOQQORPGQPPRLLIY 413
FRL2-14 | WLQQRPGQPPRLLIY 413
FRL2-15 | WLQQRPGQPPRLLIY 413
FRL2-16 | WYQQKPGQAPRLLIS 414
‘FRL2-17 | WYQQOKPGQAPRLLIY 415
FRLZ2-18 | WYQQKPGKAPKRLIY 416
FRLZ2-19 | WYQQKPGQOPPKLFIY 417
FRIL2-20 | WYQQKPGQPPKLFIY 417
FRL2-21 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-22 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-23 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-24 | WYQQXPGQPPKLLIY 418
FRL2-25 | WYQQKPGQPPKLLIY . 418
FRL2-26 @ WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-27 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
" FRL2-28 | WYQQKPEQPPKVLIY 419
FRLZ2-29 | WYQQKPGQPPEVLITY 419
FRL2-30 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-31 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-32 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRLZ-33 | WYQQKPGQPPKLLIY 418
FRL2-34 | WFQQKPGKAPKSLIY 420
FRL2-35 | WLOQKPGKAPKSLIY 421
FRLZ2-36 | WYQQDPGQAPRLLIY 422
FRL2-37 | WYQQODPGQAPRLLIY 422
FRLZ2-38 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-3% | WYQOKPGKAPKFLIY 424
FRL2-40 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-41 | WYQQRPGNAPKLLIY 425
FRLZ2-42 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-43 | WYQQKPGKAPKVLIY 426

FIGURE 8C
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NAME SEQUENCE ng)fn
FRL2-44  WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-45 | WYQQOKPGKAPKLLIY 423
FRL2-46 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-47 | WYQOKPGKAPKLLIY 423
FRL2-48 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-49 | WYQQOKPGKAPKLLIY 423
FRL2-50 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-51 | WYQQXKPGKAPKLLIY 423
FRL2-52 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-53 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-54 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-55 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-56 | WYQQKPGKAPELLIY 427
FRL2-57 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-58 | WYQQKPGKAPKLLIY - 423
FRL2-59 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-60 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-61 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-62 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-63 | WYQQKLGKAPKLLIH 428
FRL2-64 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL2-565 | WYQQKPGKAPKLLIY 423
FRL3-1 | GVPDRFNGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 429
FRL3-2 - | GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGEVYYC 430
FRL3-3 | CVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-4 | GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-5 | CVPDRFSGSGSCTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-6 | GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL2-7 | GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-8 |GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-9 | GVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 430
FRL3-11 | GVPSRFSGSGSCTDFTLTISSLOPEDVATYYC 431
FRL3-12 | GVPSRFSGSGSETDFTLTISSLOPEDVATYYC 431
FRL3-13 | GVPDRFSGSGAGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 432
FRL3-14 | GVPDRFSGSGAGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 432
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" NAME SEQUENCE Sfﬁ)fb
FRL3-15 | GVPDRFSGTCAGTDFTLKISRVEAEDVGVYYC 433
FRL3-16 | GITPDRFSGSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYC 434
FRL3-17 GIPDRFSGSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYC 434
FRL3-18 | GVPSRFSGSGSCTEFTLTISSLOPEDFATYYC 435
FRL3-19 | GVPDRFTGSGSGTDFTLTISSLOQAEDVAVYYC 436
FRL3-20 | GVPDRFTGSGSGTDFTLTISSLQARDVAVY YL 436
FRL3-21 | GVPDRFSGSESGTDFTLTISSLOAEDVAVYYC 437
FRL3-22 'GVPDRFSGSGSGTDFTLTiSSLQAEDVAVYFC"' 438
FRL3-23 | GVPDRFSGSGSCGTDFTLTISSLOAEDVAVYFC 438
FRL3-24 A GVPDRFGGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYYC 439
FRL3-25 | GVPDRFGGSGSGTDFTLTISSLOQAEDVAVYYC 439
FRL3-26 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOADDVAVYYC 440
FRL3-27 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOADDVAVYYC 440
FRL3-28 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISGLQAEDVALYYC 4471
FRL3-2% | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISGLOAEDVALYYC 4471
FRL3-20 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVEYC 442
FRL3-21 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVEYC 442
FRL3-32 | GVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDVAVYFC 438
FRL3-33 | GVPDRFSGSGSGTDEFTLTESSLOAEDVAVYFC 438
FRL.3-34 | GVPSKFS5GSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 443
FRIL3-35 | GVPSRESGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444
FRL3-36 | GIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYC 445
FRL3I-37 | GIPARFSGSGEGTEFTLTISSLOSEDFAVYYC 445
FRL3-38 | GVPSRFSGESGSCTDFTLTISSLOQPEDFATYYC 444
FRL3-39 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFARYYC 446
FRL3-40 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYC 444
FRL3-41 | GVPSRVSGSGSGTDFTLTIRSLOPEDFATYYC 447
FRL3-42 | GVPESRFSGSGSGTDFTLTLSSLOPEDFATYYC 448
FRI.3-43 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444
FRL3-44 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPENFATYYC 449
FRL3-45 | GVPSRFSGEGSETDFTLTFSSLOPEDFATYYC 450
FRL3-46 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTLSSLOPEDFASYYC 451
FRL3-47 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTLSSLOPEDFASYYC 451
FRL3-48 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC | 444
FRL3-49 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444
FRL3-50 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444

FIGURE SE
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NAME SEQUENCE SEQ ID
NO:
FRL3-51 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFASYYC 452
FRL3-52 | GVPSRFSGSGSCTDFTLTISSLOPEDFASYYC 452
FRL3-53 | GVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYC 444
FRL3-54 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-55 | GVPSRFSCGSESGTDFTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-56 | GUPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-57 | GVPSRFSGSGSCTDFTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-58 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-59 | GVPSRFSGSGSGTDETFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-60 | GVPSRFSGSGSETDFTFTISSLOPEDIATYYC 454
FRL3-61 | GVPSRFSGSGSCTDFTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-62 | GVPSRFSGSGSETDFTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-63 | GVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-64 | GVPSRFSGSESETDRTFTISSLOPEDIATYYC 453
FRL3-65 | GVPSRFSGSGSETDFIFTISSLOPEDIATYYC 453
FRIL4-1 | FGQGTRLEIK 455
FRL4-2 | FGQGTRLEIX 455
FRL4-3 | PGOGTRLEIX 455
FRIL4-4 | FGQGTRLEIX 485
FRL4-5 | FGQGTKLEIK 457
FRL4-6 | FGGGTKVEIK 458
FRL4-7 | FGGGTKVEIK 458
FRL4-8 | FGHGTRLEIK 459
FRL4-9 | FGEGTRLEIK 459
FRL4-11 | FGPETKVDIK 460
FRL4-12 | FGGETEVEIK 458
FRL4-13 | FGPGTKVDIK 450
FRL4-14 | FGPQTKVDIK 460
FRL4-15 | FGGGTRVEIK 458
FRL4-16 | FGQGTKVEIK 461
FRL4-17 | FGOGTKLEIK 457
FRL4-18 | FGQGTKVEIK 461
FRL4-19 | FGQGTKVEIK 461
FRL4-20 | FGOGTKVEIK 461
FRL4-21 | FGQGTKVEIK 461
FRL4-22 | FGQGTKVEIK 461
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NAME SEQUENCE S%ﬁ)fD
FRL4-23 | FGQGTKVEIK 461
FRLA-24 | PGQGTKVEIK 461
FRL4-25 | FGQGTKVEIK 461
FRI4-26 | FGPGTKVEIXK 462
FRL4-27 | PFGPGTKVEIX 462
FRL4-28 | FGQGTKLEIK 457
FRLA-29 | PGQGTKLETK 457
FRL.4-30 | FGGGTKVAIK 463
FRL4-31 | FGGETKVATK 463
FRL4-32 | FGGETKVETIK 458
FRL4-33 | FGEGTKVETK 458
FRL4-34 | PGPGTKVDIX 460
FRL4-35 | FGPGTKMDIK 464
FRL4-36 | FGQGTKVEIX 461
FRL4-37 | FGQETRVEIK 461
FRL4-38 | FGQGTKVEFK 465
FRL4-39 | FGPGTKVDIK 460
FRL4-40 | FGGGTKVEIX 458
FRL4-41 | FGGGTKVEIK 458
FRL4-42 | FGQGTRLEIK 455
FRL4-43 | FGQGTRLEITI 456
FRL4-44 | FGQGTRLEIK 455
FRL4-45 | FGOETRLEIK 455
FRL4-46 | FGQGTRLEIK 455
FRL4-47 | FGQGTRLEIK 455
FRL4-48 | FGQETRLEIK 455
FRL4~49 | FGQETRLEIK 455
FRL4-50 | FGQGTRLEIK 455
FRL4-51 | FGQGTRLEIK 455
FRL4-52 | FGQETRLEIK 455
FRL4-53 | FGQGETRLEIK 455
FRL4~-54 | FGPGTKVDIK 450
FRL4~-55 | FGPEGTKVDIK 460
FRL4-56 | FGGGTKVEIK 458
FRL4-57 | FGGGTKVEIK 458
FRL4-58 | FGGGTKVEIK 458
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NAME SEQUENCE - Sf&)fD
FrRL4-59 | FGGGTKVEIX 458
FRIL4-60 | FGGGTKVEIK 458
FrRL4-61 | FGGGTKVEIR 466
FRLA-62 | PFGOGTRLEIK 455
FRI4-63 | FGQGTRLEIK 455
R4 -64 | FGOGTRLEIK 455
FRL4-65 | FGOGTRLEIK 455
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HEAVY CHAIN FRS
NAME NAME SEQUENCE SE;QO :ID

FRH1-1 FRH1-10. QVOLVOSGAEVKKPGASVEKVSCKAS 467
FRE1-2 FRH1-10 QVOLVQSGAEVEKPGASVEVSCEAS 467
FRH1-3 FRH1-42 QVHLVQOSGAEVKKPGASVKVSCKVS 468
FRH1-4 FRH1-40 QVOQLVQSGAEVEKKPGASVKEKVSCKAS 467
FRH1-5 FRH1-30 OVQLVQSGAEVRKPGASVEVSCKVS 469
FRH1-6 FRH1-32 OVQLVQOSGAEVRKPGASVEKVSCRVS 469
FRH1-7 FRH1-29 CVILKESGPVLVKPTETLTLTCIVS 470
FRH1-8 FRH1-20 | QUTLKESGPVLVKPTETLTLTCTVS 470
FRH1I-9 FRH1-€5 CITLRKESGPTLVEPTQTLTLTCTES 471
FRH1-10 FRH1-58 QITLRESCGPTLVEPTQOTLTLTCTES 471
FRH1-11 FRH1-62 . QITLRESGPTLVKPTQTLTLTCTES 471
FRE1-12 FRH1-2 QITLKESGPTLVEPTOTLTLTCTES 471
FRH1-13 FRH1-59 QITLKESGPTLVEKPTOTLTLTCTFS 471
FRHE1-14 FRH1-57 QITLRESGPTLVEPTOTLTLTCTFS 471
FEH1-15 FRH1-64 QITLRKESGPTLVKPTOQTLTLTCTFS 471
FRH1-16 FRH1-41 EVQLVESGGGLVEPGGSLRLSCAAS 472
FRE1-17 FRH1-45 EVQLLESGGGLVQPGESLRLSCAAS 473
FRH1-18 FRH1-47 EVOLLESGGGLVQPGGSLRLSCAAS 473
FRHL-1S% FRH1-51 EVOLLESGGGLVOPGGSLRLSCUTAS 474
FRH1-20 FRH1-52 EVOLLESGGGLVQPGGSLRLSCTAS 474
FREL-21 FRH1-13 QVQLVESGGEGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FREI-22 FRH1-14 QVOLVESGGEVVQPGRSLRLESCAAS 475
FRH1-23 FRH1-1 QVOLVESGGEVVQPGRSLRLSCAAS 475
FrRH1-24 FRH1-22 QVQLVESGGEVVOPGRSLRLSCAAS 475
FRE1-25 FRH1-23 QVQLVESGGEVVOPGRELRLECAAS 475
FRE1-26 FRHI-12 OVOLVESGGEVVOPGRSLRLSCAAS - 475
FRH1-27 FRH1I-G QVOLVESGGGVVQPCGRELRLSCAAS 475
FRH1~28 FRH1I~15 QVQLVESGGGEVVOPCGRSLRLSCAAS 475
FRH1-25 FRHI~7 OVOLVESGGGVVQPGRSLRLSCAAS 475
FRH1I~-30 FRHI-61 OVQLVESGGGVVQOPGRSLRLSCAAS 475
FRHE1-31 FRH1-39 EVQLVESGGGLVOPGGSLRLSCAAMS 476
FRH1-32 FRH1-34 EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAAS 476
FRH1-33 FREL-6 EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAAS 476
FRH1-34 1T FRE1L~-35 EVQLVESGGGLVOPGGSLRLSCAAS 476
FRH1-35 FRE1-21 QVOLOESGPGLVEPSQTLSLTCTVS 477
FRH1-36 FRH1-8 QVQLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS 477
FRH1-37 FRH1-5 QVOLOESGPGLVEPSQTLSLTCTVS 477
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FIGURE 9B

NAME NAME SEQUENCE SEl\?O ;ED
FRH1-38 FRH1-18 OVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS 477
FRH1-39 FRH1-24 QVQLOESGPGLVKPSQTLSLNCTVS 478
FRH1-40 FRH1-25 QVQLQESGPGLVKPSQTLSLNCTVS 478
FRH1-41 FRH1-26 QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVS 477
FRH1-42 FRH1-27 QVOLOESGPGLVKPSQTLSLTCTVS 477
FRH1-43 FRH1-38 QVQLQESGPGLVKPSQTLELTCTVS 477
FRH1-44 FRH1-54 QVOLQESGPGLVKPSQTLELTCTVS 477
FRH1-45 FRH1-55 QVQLQESGPGLVKPSQTLSLTCTVS 477
FRH1-46 FRH1-43 QVOLQOWGAGLLKPSETLSLTCAVY 479
FRH1-47 FRH1-44 QVQLOOWGAGLLKPSETLSLTCAVY 479
FRH1-48 FRH1-49 QVOLOOWGAGLLKPSETLSLTCAVY 479
FRH1-49 FRH1-50 OVOLQOWCAGLLKPSETLSLTCAVY 479
FRH1-50. | FRH1-53 OVQLOOWGAGLLKPSETLSLTCAVY 479
FRH1-51 FRH1-23 QVOLQESGPGLVKPSETLSLTCTVS 480
FRH1-52 FRH1-3 QVQLOESGPGLVKPSETLSLTCTVS 480
FRH1-53 FRH1-4 QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVS 480
FRH1-54 FRH1-16 EVQLVQSGAELKKPGESLKI SCKGS 481
FRH1-55 FRH1-17 EVQLVQSGAEVKKPGESLKI SCKGS 482
FRH1-56 FRH1-11 EVQLVOSGAEVKKPGESLKISCKGS 482
FRH1-57 FRH1-37 QVOLQQOSGPGLVKPSQTLSLTCALS 483
FRH1-58 | FRH1-39.1 | EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAAS 476
FRH2-1 FRH2-10.1 | WRQAPGQGLEWMG 484
FRH2 -2 FRH2-10 WVRCAPGOGLEWMG 484
FRH2 -3 FRH2-42 WVROAPGOGLEWMG 484
FRHZ -4 FRH2-40 | WWROAPGQGLEWMG 484
FRH2~5 FRH2-30 WVROAPGKGLEWMG 485
FRH2-6 FRH2-31 WVRQAPGKGLEWMG 485
FRH2 -7 FRH2-29 WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2 -8 FRH2-20 WIRQPPGKALEWLY 487
FRH2-9 FRH2-65 WIRQPPGKALEWLA 486
FRHZ2~10 FRH2-56 | WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-11 FRH2-62 WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-12 FRHE2-2 WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-13 FRH2-59 WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-14 FRH2-57 WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-15 FRH2-64 WIRQPPGKALEWLA 486
FRH2-16 FRH2-41 WVROAPGKGLEWVS 488
FRH2-17 FRH2-45 WVRQAPGKGLEWVS 488
FRH2~18 FRH2-47 WVRQAPGKGLEWVS 488
FRH2-19 FRH2-51 WVRQAPGKGLEWVS 488
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NAME NAME SEQUENCE S§§>fp
FRH2-20 FRH2-52 WVRQAPGKGLEWVS - 488
FRH2-21 FRH2-13 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-22 FRHZ2-14 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-23 FRHZ2-1 WVROAPGKGLEWVA 489
'FRH2-24 FRH2-22 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-25 FRU2-23 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-26 FRH2-12 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRHZ2-27 FRH2-5 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-28 FRH2-15 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-29 FRH2-7 - WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-30 FRH2-61 WVRQAPGKGLEWVA 489
FRH2-31 FRH2-39 WVRQAPGKGLEWVS 488
FRH2-32 FRH2-34 WVRQAPGKGLEWVS 488
FRH2-33 FRH2-6 WVRQAPGKGLEWVS 488
FRH2-34 FRH2-35 | WVRQAPGKGLEWVS 488
FRH2-35 FRE2-21 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRH2-236 FREZ-8 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRE2-37 FRH2-9 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRH2-38 - FRHZ-18 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRHZ2-39 FRH2-24 WIROHPGKGLEWIG 490
FRH2-40 FRH2-25 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRE2-41 FRH2-26 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRH2-42 FRH2-27 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRH2-43 FRH2-38 WIRQHPGKGLEWIG 490
FRH2-44 FRHZ-54 WVRQHPGKGLEWIG 491
FRH2-45 FRH2-55 WVRQHPGKGLEWIG 491
FRHZ2-46 FRH2-43 WIRQPPGKGLEWIG 492
FRHZ2-47 FRH2-44 | WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-48 FRH2-49 WIRQPPGKGLEWIC 492
FRHZ2-49 FRH2-50 WIRQPPGKGLEWIG 492
FRHZ-50 FRHZ2-53 WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-51 FRHZ2-33 WIRQPAGKGLEWIG 493
FRHZ2-52 FRHZ2-3 WIRQPPGKGLEWIG 492
FRHZ2-53 FRHZ2 -4 WIRQPPGKGLEWIG 492
FRH2-54 FRH2-16 WVRQMPGKGLEWMG 494
FRH2-55 FRH2-17 WVROMPGKGLEWMG 494
FRH2-55 FRH2-11 WVROMPGKGLEWMG 494
FRH2-57 FRH2-37 WIRQSPSRGLEWLG 495
FRH2-58 FRH2-39.1 | WURQAPGKGLEWVS 488
FRH3-1 496

FREH3-10.1
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NAME NAME SEQUENCE SﬁthD
FRH3-2 FRH3-10 RVIMTTDTSTSTAYMELRSLRSDDTAVYYCAR 4596
FRH3-3 FRH3~42 RVIMTRDTSISTAYMELSRLRSDDTAVYYCAR 497
FRH3-4 FRH3-40 RVTMTRDTSISTAYMELSRLRSEDDTAVYYCAR 497
FRH3-5 FRH3-30 RVIMLEDTSTDTAYMELSSLRSEDTAVYYCAT 498
FRH3-6 FRH3-31 RVITMLEDTSTDTAYMELSSLRSEDTAVYYCAT 498
FRH3~7 FRH3-29 RLTISKDTSKSQVVLTMTNMDPVDTATYYCAR 499
FRH3-8 FRH3-20 RLTISKDTSKSQVVLTMTNMDPVDTATYYCAR 499
FRH3-9 FPRH3-65 RLTITKDTSKNQVVLTMTNMDEVDTATYYCAH 500
FRH3-10 FRE3-56 RLTITKDTSKTQVVLTVIDMDPVDTATYYCAH 501
FRH3-11 FRHE3-62 RLTITEKDTSKNQVVLITMTNMDPVDTATYYCAH 500
FRH3-12 FRH3-2 RLTITKDTSKNQVVLTMTNLDPVDTATYYCAH 502
FRH3-13 FRH3-59 RLTITEATSKNQVVLITMTINMDPVDTATYYCAH 503
FRH3-14 FRH3-57 RLTITKDTSKNQVVLTMTNMDEVDTATYYCAH 500
FRH3-15 FRH3-64 RLTITKDTSENQVVLTMTNMDPVDTATYYCAH 500
FRH3-16 FRH3-41 RFTISRDNAKNSLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 504
FRH3-17 FRHEH3-45 RFTISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAK 505
FRH3-18 FRH3-47 REFTISRDNSKNTLYLOMNSLEAEDTAVYYCAK 505
FRH3~15 FRH3-51 REFTISRDNSENTLYLOMNSLRAEDTARYYCAK 506
FRH3-20 FRH3-52 RETISRDNESKNTLYLOMNSLRAEDTARYYCAK 506
FRH3-21 | FRH3-13 REFTISRDNSMNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 507
FRH3-22 FRH3-14 RFTISRDNSMNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 507
FRH3-23 FRE3-1 RETISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 508
FRH3-24 FRH3-22 RETISRDNESKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 508
FRH3-25 FRHZ-23 RETISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 508
FRH2-26 FRH3-12 RETISRDNSKNTLYLOMNSLRAREDTAVYYCVL 508
FRH3-27 FRH3-5 RETISRDNSKNTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 508
FRH3-28 FRH3-15 RETVSRDNSKNTLFLOMNSLRABDTAVYYCAR 513G
FRH3-29 FRH3-7 RFTISRDNSENTLYLOMNSLRAEDTAVYYCAR 508
FRH2-30 FRH3-61 RFTISRDNSENTLDLOMNSTRAEDTAVYYCAR 510
FRH3-31 FRH3-39 RETISRDNAKNSLFLOMNSLRDEDTAVYYCAL 511
FRH3-32 FRH3-34 RETISRDNAKNSVYLOMNSLRDEDTAVYYCAR 512
FRH3-33 FRH3-6 RETISRDNAKNSLYLOMNSLRDEDTAVYYCAR 513
FRH3-34 FRH3-35 RETISRDNAKNSLYLOMNSLRDEDTAVYYCAR 513
FRH3-35 FRH2-21 RVTISVDTSKNQFSLNLSSVTAADTAVYYCAR 514
FRH3-36 FRH3-8 RVNMSVDTSENQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR 515
FRHE3-37 FRE3-9 RVNMSVDTEKNQFSLEKLSSVTAADTAVYYCAR 515
FRHEH3-38 FRH3-18 RVTISVDTSKNQFSLEKLSSVTARDTAVYYCAR 516
FRE3-33 FRHEH3-24 RITISADTSENQFSLKILNSVTAADTAVYYCAR 517
FRE3-40 FRH3-25 RITISADTSKNQFSLKLNSVTAADTAVYYCAR 517
FRE3-41 FRHEH3-26 RITKSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR 518

FIGURE 9D




82/233

NAME bTAME _ SEQUENCE SENQO :ID
FRH3-42 FRH3-27 RITKSVDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR 5i8
FRH3-43 FRH3-~38 RVTISVDTSENQFSLELSSVIAADTAVYYCAS 519
FRH3-44 FRH3-54 RVTISVDTSENQFSLKLFSVTAADTAVYFCAR 520
FRH3-45 FRH3-55 RVTISVDTSKNQFSLEKLFSVTAADTAVYFCAR 520
FRH3-46 FRH3-42 RVTISVDTSENQEFSLKLSSVTAMDTAVYYCAR 516
“FRH2-47 FRH3-44 RVTISVDTSENQFSLKLSSVITAADTAVYYCAR 516
FRH3-48 FRH3-49 RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTAMDTAVYYCAR 516
FRH3-49 FEH3-50 RVTISVDTSKENQFSLRKLSSVTAADTAVYYCAR 516
FRH3-50¢ FRH3-52 RVTISVDTSKNQFSLKLSSVTARDTAVYYCAR 516
FRH3-51 FRH3-33 RVIMSVDTSKNQFSLEKLSSVTAADTAVYYCAR 521
FRH3-52 FRH3-3 RVTISIVTSRNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR 522
FRH3-53 FRH3-4 RVTISIVISRNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAR 522
FRH3-54 FRH3-16 QVITISADKSISTAYLOWSSLKASDTAMYYCAR 523
FRH3-55 FRH3-17 QVTISADKSINTAYLOWSSLKASDTAMYVYCAR 524
FREZ-56 FRH3-11 QVTISADKSISTAYLOWSSLKASDTAMYYCAR 523
FRH3-57 FRH3-37 RITINPDTSKNQFSLQLNSVTPEDTAVYYCAR 525
FRH3-58 FRH3-39, RETISRDNAKNSLFLOMNSLRDEDTAVYYCAL 511
FRH& ~1 FRH4-10. WGOGTLVIVSS 526
FRH4-2 FRH4-10 WOQGETLVIVES 526
FRH4-3 FRH4-42 WGOGTLVTVSS 526
FRH4 -4 FRH4-40 WEQGTLVIVSS 526
FRHZ-5 FRH4-30 WGOGTTVIVES 527
FRH4-6 FRH£-31 . WEQGETTIVIVES 527
FRH4 -7 FRH4-29 WGQGTLVTVES 526
FRH4-8 FRH4-20 WGOGTTVIVSS 527
FRH4 -5 FRH4-65 WGQGTLVITVSS 526
FRH4-10 FRH4-56 WGQGTLVITVSS 526
FrRH4-11 FRH4-62 WGEQGTLVIVSS 526
FRH4-12 FRH4-2 WGOGTLVTVSS 526
FrRH4-13 FRH4-59 WGOGETLVTVSS 526
FRH4-14 FRH4-57 WEOQGTLVTVSS 526
FRH4-15 FRE4-64 WEQGTLVIVES 526
FREH4-16 FRH4-41 WGQGTMVIVSS 528
FRH4-17 FRH4-45 WEQGTTVIVSS 527
FRH4-18 - FRH4-47 WGQGTTVIVSS 527
FRH4-19 FRH4-51 WGEOGTTVIVSS 527
FRH4-20 FRH4-52 WGQGTTVIVSS 527
FRH4-21 FRH4~-13 WGEQGETLVIVSS - 526
FRH4-~22 FRH4-14 WGQGTLVIVSES 526
FRH4-23 FRH4 -1 WGOGTLVIVSS 526
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NAME NAME SEQUENCE Siﬁ)fD
FRH4-24 FRH4-22 WGQCTL.VIVSS 526
FRHZ-25 FRH4-23 WGQGTLVIVSS 526
FRH4-26 FRH4-12 WGQGSLVITVSP 529
FRH4-27 | FRH4-5 WEQGTLVTVES 526
FRH4-28 FRH4-15 WGQGTTVIVSS 527
FRHZ-29 FRH4-7 WEQGTLVIVSS 526
FRH4-30 FRH4-61 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-31" FRH4-39 WGQGTLVTVSS - 526
FRH4-32 FRE4-34 WGQGTTVIVES 527
FRH4-33 FRH4A-6 . WEQSTTVTVES 527
FRH4-34 FRH4-35 WGQGTTVTIVES 527
FRE4-35 FRH4-21 WGEQETTVIVES 527
FRH4-36 FRH4 -8 WGQGTEVIVES 5390
FRH4-37 FRH4-9 WEQGTKRVTVES 530
FRH4-38 FRH4-18 WGQGTTVTVSS 527
FRH4-39 FRH4-24 WEQGTTVIVES 527
FRH4-40 FRH4-25 WGEQGTTVIVES 527
‘FRH4-41 FRH4-26 WGRGTLVTVSS 531
FRH4-42 FRH4-27 WGRGTLVTVSS. 531
FRH4-43 FRH4-38 WEQETTVIVSS 527
FRH4-44 FRH4-54 WGOGTLVTVSS 526
FRH4~45 FRH4 -55 WGOGTLVTVSS 526
FRH4-46 FRH4-43 WEQGTLVIVSS - 526
FRE4-47 FRH4-44 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-48 FRH4-49 WGOGTLVTVSS 526
FRH4-49 FRH4-50 WGOGTLVTVSS 526
FRH4-50 FRH4-53 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-51 FRH4-33 WEQGETTVTVSES 527
FRH4-52 FRH4-3 WGQCTMVTVSS 528
FRH4-53 | FRH4 -4 WGQGETMVTVES 528
FRH4-54 FRE4-16 WGQGTLVTVSS 526
FRH4-55 FRE4~17 WEQGTLVTVES 526
FRE4-56 FRH4-11 WEQGTTVIVSS 527
FRH4-57 FRE4-37 WGQGTTVIVSS 527
FRE4-58 FRM4-39.1 | WGQGTLVTVSS 526
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hain Variable Regions
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FIGURE 11A: Heavy Chain Variable Regions
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Cladogram of the Heavy Chain Variable Regions
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-Up-1 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:532)
gaygtngtnatgacncarwsnccnmtnwsnmtnoccongtnacnminggnecarcengenwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnmtngtntaywsngayggnaayacntaymtnaaytggttycarca'
rmgrnecnggnearwsneenmgnmghmtnathtayaargtnwsnaayvtgggaywsngangtnocn
gaymgnttyaayggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgecarwsnacncaytggecnathacnttyggncarggnac
nmgnmtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyecconcenwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargena
argtncartggaargtingayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacuntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargongaytaygar
sarcavaargtntaygentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwesnocngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

U -2 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:533)
gaygtngtnatgacncarwsneenmtnwsnmencengtnacnmtnggnearcengenwsnathw
- sntgymgnwsnwsnearwsnmitngtntaywsngayggnaayacntaymtnaaytggttycarca
rmgnccnggncarwsnecnmgnmgnmtnathtayaargtnwsnaaytgggaywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargcng'
argayvgtnggngtntaytaytgyathcarggnacncaytggecnacnacntiyggnecarggnac
nmgnmtngarathearmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycoencenwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngonwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargena
argtnecartggaargtingayaaygenmtncarwsnggnaaywsnecargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

Up-3 light chain nucleotide sequence (SEQ ID N{:534)

gaygtﬂgtﬂatgacncarwsnccnmtnwsnmtnccngtnacnmtnggncarccngcnwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnmtngtntaywsngayggnaayacntaymtnaaytggmtncarca
rmgncenggncarwencenmgnmgnmtnathtayaargtnwsnaaytgggaywsnggngtnceen
- gaymgntitywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnamtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarggnacncaytggccnathacnttyggncarggnac
nmgnmtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencconwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngenwsngengtnigyminmiinaayaayttytayccnmgngargena
cargincartggaargtngayaaygenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt_

tyaaymgnggngartgy

FIGURE 13A
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1; -4 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D N(O:534)

gaygtngtnatgacncarwsnecnmtnwsnmtneengtnacnmtnggnecarcengenwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnmtngtntaywsngayggnaayacntaymtnaaytgamtncarca
rmgnocnggncarwsnooenmgnmonmtnathtayvaargtnwsnaayvtgggaywsnggngtnoon
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnimgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarggnacncaytggeenathacnttyggncarggnac
nmgnmtngarathaarmgnacngtngengencenwsngktnttyathttyoonconwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgyntnmtnaayaayttytayconmgngargcena
argtncartggaargtngaysaygonmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtriacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsﬁwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygar
aarcavaargtntaygentgygargtnacncaycarggnminwsnwsnecongtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

U1 -5 light chain nucicotide sequence (SEQ D NO:535)

gayathgtnatgacncaracnccnmtnwsnmtnwsngtnacnccnggncaxccmgcnwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnmtnmincaywsngayggnaaracntaymtntaytggtaymtnca
raarcenggnearcenconcarmbnmtnathtaygarginwsnaaymgnt tywenggngtneen
gaymgnttywsnaggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarggnathecarmtnecontgywsnttyggncarggnac
naarmtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyconcenwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargena
argtncartggaargtngayaaygchmtncarwsﬁggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnminacnmtnwsnaargcocngaytaygar -
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt

Lyaaymgnggngartgy

Ui -6 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:536)

gavathgtnatgacrcaracncenmtnwsnmtnwsngtnacneocnggncarcengenwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnmtnmtncaywsngayggnaaracntaymtntaytggtaymtnca
raarcenggnearccencencarmtnmtnathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwenggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcaranathcarmtnCcnmtnacnttyggnggnggnac
naargtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcnwsﬁgtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcna
argtncartggaargtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarda
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsﬂaargcngaYtaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsncengtnacnaarwsnt

tyaaymgngongart gy

FIGURE 13B
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Up -7 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NQ:536)

gayathgtnatgacncaracncecenmtnwsnmtnwsngtnacneenggneareengenwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnmtnmtncaywsngayggnaaracntaymtntaytggtaymtnca
raarccnggncarcenccencarmtnmtnathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathcarmtnccnmtnacnttyggnggnggnac
naargtngarathaarmgnacngtngcengenconwsngtnttyathttyconcenwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngenwsngingtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargena
argtncartggaargtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsmcargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcengaytaygar
aarcayaargtntaygentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsneengtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

U, -8 light chain nuclestide sequence (SEQ ID NO:537)

gayathgtnatgacncaracnccnmtnwsnmtnwsngtnacnccnggncarccngcnwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnmtnmtncaywsngayggnaaracntaymtntaytggttymtnca
raarccnggnearcenccncarcenmtnathtaygargtnwsnaaymgnt tywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngaytiyacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathcarmtnecnathacnttyggncayggnac
nmgnmtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngenwsnginginigymtnminaayaayttytaycenmgngargena
argincartggaargtngayaaygenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt

tyaaymgnogngartgy

U; -9 ligitt chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:537)

gayathgtnatgacncaracnccamtnwsnmtnwsngtnacnceonggnearcongenwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnmtnmtncaywsngayggnaaracntaymtntaytggttymtnca
raarccnggncarcencencarcenmtnathtaygargtnwsnaaymgnt tywsnggngtneen
gaymgntiywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyvacnmtnaarathwsnmgngtngargcong
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathcarmtnecoenathacnttyggnecayggnac
nmgnmtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycconmgngargcna
argtncartggaargingayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwangtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntansnmtnwsnwsnacnmtnacmmtnwsnaargcngaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

FIGURE 13C
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U;-11 light ckain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:538)

gayathcaratgacncarwsncenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncarggnathgenaaytaymtngentggtaycarcaraarcoenggnaargt
nccnaarmtnmtnathtaygtngcnwsnacnmtncarwsnggngtnccnwsnmgﬁttywsnggn'
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcengargaygtngenacnt
aytaytgycaraaytayaaywsngcncenttyacnttyggneenggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngcngénccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayconmgngargenaargtncartggaarg
tngayvaaygoenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsiaargayws
nacntaywsnminwsnwsrnacnmtnacnminwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnecngtnacnaarwsnt tyaaymgnggngart

g9y

Uy -12 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:539)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacnatha
thtgymgngenwsncarggnathwsnaaygaymtngentggtaycarcaraarcenggnaargt
nccnaarmtnmtnathtaygcagcnwsnacnmtncarwsnggngtnccannmgnttsznggn.
-wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwansnmtnCarccngargaygtngcnacnt
aytaytgycaraartayaaywsnatncenmtnacnttyggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwangtngtntgymtnntnaayaayttytaycenmgngardcnaargtnecartggaard
tngayaaygcenmtrncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcengaytaygaraarcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

Up-13 light chain nucleotide seqguence (SEQ ID NO:544)

aayathgtnatgacncaracncecnmtnwsnwsnceongtnacnmtnggnearccengenwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnmtngtncaywsngayggnaayacntaymtnwsntogmtnearca
rmgnocnggncearcencenmgnmtnntnathtayaarathwsnaaymgnttywsnggngtnoen
gaymgnttywsnggnwsnggngcenggnacngayttyacnminaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgecargenacncarttyocncayacnttyggneonggnac
naargtngayathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngcawsngtngtntgymtnminaayaayttytayoonmgngargena
argtncartggaargingayaaygenmtncarwsnggnaaywsnocargarwsngtnacngarca:
rgaywsrieargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnminwsnaargengaytaygar
aarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

FIGURE 13D
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Up-14 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:540) _
aayvathgtnatgacncaracncenmtnwenwsneengtnacnmtnggnearcengenwsnathw
sntoymgnwsnwsncarwsnmtngtneaywsngayggnaavacntaymtnwsntggmtnearca
rmgnccnggnearcecneenmgnminmtnathtayaarathwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwsnggngenggnacngayttyvacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
-argaygtnggngtntaytaytgyatgcargonacncarttyccocncayacnityggnoonggnac
naargtngayathaarmgnacngtngcngencenwsngtntiyathttycencenwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgyminminaayaayttytaycenmgngargena
argtncartggaargingayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarca
rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygary
aarcayvaargtntaygoentgygargtnacncaycarggnminwsnwsnecngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

Up-15 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:541)
garathgtnatgacncaracncenmtnwsnwencongtnacnmtnggncarccengenwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnmtngtneaywsngayggnaayacntaymtnwsntggmtnaaraa
rmgneccnggncarconcenmgnminminathtayaarathwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnacnggngenggnacngayttyacnmtnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtﬂggﬂgtntaytaytgyatgcargcnacncarttyccncayacnttyggnggnggnac
naargtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyveonconwsngaygar
carmtnaarwsnggnacngenwsngtngintgymtnmtnaayaayttytayconmgngargcena
argtncartggaargtngayaaygenmtnearwsnggnaaywsneargarwsngtnacngarca
| rgaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtrnacnmtnwsnaargengaytaygar
aarcayaargtntaygentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsneocngtnacnaarwsnt

tyaaymgnggngartgy

Up-16 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:542)
garathgtnmtnacncarwsneenggnacnmtnwsnmtnwsncenggngarmgngenacnmtny
sntgymghgenwsncaracngtnathwsnwsntaymingoentggtaycarcaraarconggnea
rgcnconmgnmtnmtnathwsnggngonwsnwsnmongonacnggnatheceongaymgnttywsn
ggnwenggnwsnggnacngayvttyacnmtnacnathwenmgnmingarcoengargayvttygeng
tntaytaytgycarcartayggnwsnwsncenmgnacnttyggnearggnacnaargtngarat
haarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwengaygarcarmtnaarwsn
gagnacngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayecoenmgngargcnaargtnecartgga
argtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaarga
ywsnacntaywsnntnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengavtaygaraarcavaargtn
taygcentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnecengtnacnaarwsnttyaaymgnggng
artgy

FIGURE 13E
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U; -17 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:543)
garathgtnmtnacncarwsnconggnacnmtnwsnmtnwsnocnggngarmgngonacnmbnw
sntgymgngenwsnearwsngtnwsnmgnmtngentggtaycarcaraareonggncargcncc .
nmgnminmtnathtayggngenwsnmgnmgngcnacnggnatheongaymgnt tywsnggnwsn
ggnwsnggnacngayttyvacnmtnacnathwsnmgnmingarccngargayttygengtntayt
‘aytgycarcartayggnwsnwsncenmgnwsnttyggncarggnacnaarmtngarathaarmg
nacngtngengenecenwsngtnttyathttyconcenwsngaygarcarmtnaarwsnggnacn
gcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaargtng
ayaaygcnmbncarwsnggnaaywsncargarwsnginacngarcargaywsnaargaywsnac
ntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargongaytaygaraarcayaargtntaygen
tgygargtnachcaycarggnmtnwsnwsncongtnacnaarwsnttyaaymanggngartgy

1], -18 licht chain nucleetide seguence (SEQ ID NO:544)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwenmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncoarggnathmgnaaygaymtnggntggtaycarcaraarcenggnaarga
nccnaarmgnmtnathtaygongenwsnwsnmtncarwsnggngtneenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggnacngartfyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcengargayttygenacnt
aytaytgymtncarcayaaywsntayconccnacnttyggnecarggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnintnaayaayttytaycenmgngargenaargtnecartggaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywenmbnwenwenacnmtnacnmtnwsnaargcngayvtaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwesneengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

Uy -19 lioht chain nucleotide seguence (SEQ ID NO:545)

gayathgtnatgacncarwsncengaywenmtngengtnwsnmtnggngarmgngenacnatha
aytgyaarwsnwsnearwsngtnmtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngtntggtayca
rcaraarconggncarcenccenaarmtnttyathtaytgggenwsnacnmgngarwsnggngtn
cengaymgnttyvacnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtnecarg
cngargaygtngengtntaytaytgycarcartaytaywsnttyeentggacnttyggneargg
nacnaargtrngarathaarmgnacngtngongencenwsngtnttyathttycencenwsngay
garcarmﬁnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngarg
cmaargtncartggaargtngayaaygcﬁmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytay
garaarcayaargtntaygentgygargdtnacncaycarggnminwsnwsnccngtnacnaarw

anttyaaymgnggnaartgy

FIGURE 13F
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U -20 light chain mzcleot:de sequence (SEQ ID NQ:545)

gayathgtnatgacncarwanccngaywsnmtngcngtnwshmtnggngaxmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngtntggtayca
rearaarconggnearconcenaarmbnttyathtaytgggenwsnacnmgngarwsnggngin
congaymgntivacnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
cngargaygtngengtntaytaytgycarcartaytaywsnttycentggacnttyggncargg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtﬁaayaayttytayccnmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygoenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnabntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

Ur-21 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:546)

gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngongtnwsnmtnggngarmgngcenacnatha
aytgyaarwsnwencarwsngtnmtntaywsnwsnaayaayvaaraayvtaymtngentggtayca
: rcaraarccnggncarccnccnaarmtnmtnathtaytgggcnwsnacnmgngarwsnggngtﬁ
congaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwesnmincarg
cngargaygtingengtntaytaytgycarcartaytaywsnacnacntggacnttyggnearag
nacnaargtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycenconwsngay
garcarmtnaarWSnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngarg'
cnaargtnecartggaargtngayaaygenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnminwsnaargengaytay
garaarcayaargtntaygcntgygargtﬂacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw

snttysaymgnggngartgy

- Up-22 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:547)

gayathgtnatgacncarwsncengaywsnmtngengtnwsnmtnggngarmgngenacnatha
aytgyaarwsnwencaraaygtnmintaywsnwsnaayaayaaraaytaymingentggtayca
rcaraarcocnggncarcencenaarmenmtnathtaytgggenwsnacnmgngarwsnggngtn
congaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtnecarg
cngargaygtngcngtntayttytgycarcartaytayggnacnccnmgnacnttyggncargg'
nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcncchwsngtnttyathttyccnccnwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtnmthaayaayttytayeonngngarg
cnaargtncartggaargtﬁgayaaygc&mtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmbnwsnwsnacnminacnminwsnaargcngaytay
garaarcayaargtntaygentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnoecnginacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

FIGURE 13G
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U -23 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:548)
gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsncaraaygtnmtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngentggtayca
rearaarconggncarcenccenaarmtnmtnathtaytgggenwsnacnmgngarwsnggngtn
congaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnminacnathwsnwsnmtncarg
cngargavgtingengtntayttytgycarcartaytayggnacnecenmgnacnttyggncargqg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyconconwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngarg
cnaargtn&artggaargtngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaardintaygentgygargtnacncaycarggnminwsnwsnconginacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

1p-24 light chain nucleotide sequence (SEQ ID N(:549)

gayathgtnatgacncarwsnecengaywsnmtnacngtnwsnmtnggngarmgngenacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngentggtayca
rcaraarcenggncarccnecnaarmbnmtnathtaytgggenwsnacnmghngarwsnggngtn
cCngaymgnttyggnggnwsnggnwsnggnacﬂgayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
cngargavgtingengtntayvtaytigycarcartaytaywesnathwenmgnacnttyggncargg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtngtintgyminmtnaayaayttytaycenmgngarg
crniaargtnecartggaargtngayaaygenmincarwsnggnaaywsnecargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtinwsnwsnacnmtnacnminwsnaargengaycay
garaarcayaargtntaygcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

U-25 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:549)

gavathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtnacngtnwsnmtnggngarmgngcnacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtntaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngcntggtayca
rcaraarcenggncarccenccenaarmtnmtnathtaytgggenwsnacnmgngarwsnggngtn
cengaymgntityggnggnwsnggnwsnggnacngayttyaonmtnacnathwsnwsnmtncearg
: cngargaygtngcagtntaytaytgycarcartaytaywsnathwsnmgnacnttyggncargg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngengencenwesngtnttyathttycconcenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycénmgngarg
cnaargtnecartggaargtngayaaygenminecarwsnggnaaywsncargarwangnacnga
roargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwesnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytay
garaarcayaargtntaygcntgygargtmacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

FIGURE 13H
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U; -26 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:550)
gayathgtnatgacncarwsncongaywsnmtngengtnwsnmtnggngarmgngenacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnmintayaaywsnaayvaayvaaraaytaymbngentggtayca
rearaarcenggnearcenconaarminmtnathtaytgggonwsnacnmgngarwsnggngtin
ccngaymgnt tywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
cngaygaygtngengtntaytaytrgyearcartaytaywsnacnacntggacnttyggneongg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngcngencenwsngtnttyathttyconcenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngoenwsngtngtntgymenminaayaayttytaycoenmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygonmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnutnacnminwsnaargengaytay
garaarcayvaargtntaygcentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsneongtnacnaarw

smttyaaymgnggngartgy ' :

Ui -27 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:551)

gayathgtnatgacncarwsnccocngaywsnmtngengtnwsnmtnggngarmgngenacnatha
avtgyaarwsnwsnearwgngtnmintayaaywsnaavaayaaraaytaymtngentggtayca
rearaarccnggncarcenconaarmtnmtnathtaytoggenwsnacnmgngarwsnggngtn
cecngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
cngavgaygtngongtntaytavtgycarcartaytaywsnacnacntggacnttyggnoengy
nacnaargtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyveoncenwangay
garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttyvtayeonmgngarg
cnaargtincartggaargtngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwesnaargoengaytay
garaarcayvaargtntaygcentgygargtnacncaycarggnminwsnwsnocngtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

U ~28 light chain nucieotide sequence (SEQ ID NO:552)

gayathgtnatgacncarwsnccagaywsnmtngengtnwesnmtnggngarmgngenacnatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtinmintaywsnwgnaayaayvaaraaytaymtngentggtayoa
recaraarocnggncarconcenaargtnmtnathtaytgggenwsnacnmgnaarwsnggngtn
congaymgnttywsnggnwsnggnwanggnacngayttyacnmtnacnathwenggnmincaryg
cngargaygtngenmintaytaytgycarcartaytaywsnacnatgtiywsnttyggncargg
nacnaarmtngarathaarmgnacngtngengecncenwsngtnttyathttycconcoenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngénwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygcnmtncafwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmntnacnmtnwgnaargengaytay
garaarcayaargtntaygentgygargtnacncaycarggnntnwsnwsnecngtnaonaarw

snttyaaymgnggngartgy

FIGURE 131
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1-29 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:552)

gayathgtnatgacncarwsncengaywsnmngengtnwsnmtnggngarmgngenacnatha
ayvtgyaarwsnwsnearwsngtnmintaywsnwenaayaavaaraaytaymtngentggtayca
rcaraarcconggncarccenccnaargtnmtnathtaytgggonwsnacnmgnaarwsnggngtn
congaymgnttywsnggnwenggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnggnmtnearg
cngargaygtngenmtntaytaytgycarcartaytaywsnacnatgttywsntiyvggncargyg
nacnaarmtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenngngarg
cnaargtncartggaargtngayvaaygenmtncarwsnggnaaywsnecargarwsngtinacnga
reargaywsnaargaywsnacntaywsnminwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytay
garaarcayaargtntaygontgygargtnacneaycarggnmtnwenwsncengtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

B -30 light chain nucleotide sequence (SEQ I} NO:553)

gayathgtnatgacncarwsncengaywsnmtngengtnwsnmtnggngarmgngenacnatha
avtgyvaarwsnwsncarwsngtnmtngaywsnwsnaayaayvaaraaytaymtngentggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarmtnmtnathtaytgggcnwsnacnmgngarwsnggngtn
‘ccngaymgnt tywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtnearg
cngargaygtngoengtnttytaytgycaycartaytaywsnacncenmtnacnttyggnggrngg
nacnaargtngcnathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtinmtnaayaayttytaycoenmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygenmbncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
recargaywsnaargaywsnacntaywsnmtinwesnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytay
garaarcavaargintaygentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnoecngtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

U, -31 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:553)

gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacnatha
' aytgyaarwsnwsncarwsngtnmtngaywsnwsnaayaayaaraaytaymtngcntggtayca
rearaarconggncarcencenaarmtnmtnathtaytgggenwshacnmgngarwsnggngtn
cengaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
crnigargaygtngengtnttytaytgycaycartaytaywsnacncenmtnacnttyoggnggneg
nacnaargtngcnathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyeenconwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtingtntgymtnminaayaayttytayccnmgngarg
cnaargtncdartggaargtngayaaygenmtncarwsnggnaaywsneargarwsngtnacnga
rcargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytay
garaarcayaargtntaygoentgygargtnacncaycarggnminwsnwsncCnginacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

FIGURE 13J
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Uy -32 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:554

gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgngcnacnatha
aytgyvaarwsnwencarwsnathmtntaymgnwsnaayaayaaraaytaymingentggtayca
rcaraarconggncarcencenaarmtnmtnathtaytgggenwsngenmgngarwsnggngtn
congaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarg
cngargaygtngengtntayttytgycarcartayttyathacnecoenmtnacnttyggnggngg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyconcenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngarg
cnaargtncartggaargtngayaaygonmincarwsnggnaaywsncargarwsngonacnga
reargaywsnaargaywsnacntaywsnmbnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytay
garaarcayaargtntaygentgygargtnacncaycarggnminwsnwaneengtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

U;-33 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO 554)

gayathgtnatgacncarwsnccngaywsnmtngcngtnwsnmtnggngarmgmgcnacnatha
aytgyaarwsnwencarwsnathmtntaymgnwsnaayaayaaraaytaymtngentggtayca
rcaraarconggnearconccnaarmtnmtnathtaytgggenwsngenmgngarwsnggngtn
congaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmincaxrg
cngargavgtngengtntayttytgycarcartayttyvathacnecenmtnacnttyggnggngg
nacnaargtngarathaarmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwsngay
garcarmtnaarwsnggnacngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycoenmgngarg
cnaargbncartggaargtngayaaygoenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacnga
reargaywsnaargaywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmenacnmtnwsnaargcengaytay
garaarcayaargtntaygentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsncecngtnacnaarw

snttyaaymgnggngartgy

Uy -34 light chain nucleotide sequence (SEG 1D NO:555)

gayathcaratgacncarwsnconwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cnbgymgngenwsncargayathwsnecaytaymtngentggttycarcaraarconggnaarge
nccnaarwsnmtnathtaygcngcnwsnWsnmtncarwsnggngtnccnwsnaarttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyvacnmtnacnathwsnwenmtncarccengargayttygonacrnt
aytaytgycarcartayaayaaytayconttyacnttyggneenggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggﬂ
acngenwsngingtntgyminmtnaayaayttytaycenmgngargcenaargtncartggaaryg
tngayvaaygcenmincarwsnggnaaywsnecargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnminwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtinacncaycarggnmtnwsnwsnococngtnacnaarwsntyaaymgnggngart

gy

FIGURE 13K
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U; -35 light chain nucleotfide sequence (SEQ 1D NOG:556)

gayathcaratgacncarwsneenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtngenatha
cntgymgngcnwsncargayathwsnaaytaymtngentggnbncarcaraarcenggnaargce
nccnaarwsnmtnathtaygongenwsnwsnmtncarwsnggngtncenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyvacnmtnacnathwsnwenmtnearcengargayttygcnacnt
aytaytgycarcartayaayacntayconttyacnttyggnecnggnacnaaratggayathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtﬁcartggaarg
tngayaaygenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargongaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacneaycarggnminwsnwsnoonginacnaarwgnttyaaymgnggngart

gy

Up-36 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:557)
garathgtnatgacncarwsneocngcnacnmtnwsngtnwanecnggngarmgngcnacnminw
gsntgymgngcnwsncarwsngtnwsnwsnaaymtngentggtaycarcargayccnggncargc
neenmgnminminathtayggngenwsnmgnmgngcenacnggnatheongenmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggnacngarttyacnmtnacnathwsnwsnmincarwsngargayttygcngtnt
avtaytgycarcarcayaayaaytggeccncentggacnttyggnecarggnacnaargtngarat
haarmgnacngtngengencenwsngtnityathttyocnconwsngaygarcarmtnaarwsn
ggnacngcenwsngtngintgymtnmtnaayvaayttytaycenmgngargenaargtncartgga
argtngayvaaygcenmtncarwsnggnaaywsncardgarwsnginacngarcargaywsnaarga
ywsnacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargongaytaygaraarcayaargtn
taygentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnocngtnacnaarwsnt tyaaymgnggng
artgy

U; -37 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:55T7)

garathgtnatgacncarwsnccngcnacnmtnwsngtnwsnccnggngarmgngcnacnmtnw
sntgymgngenwsnocarwsngtnwsnwsnagymingentggtaycarcargaycoenggnecarge
necoenmgnmtnmtnathtayggngenwsnmgnmgngenacnggnatheengenmgnttywsnggn
wenggnwsnggnacngarttyacamtnacnathwenwsnmtncarwsngargayttygengtnt
aytaytgycarcarcayaayaaytggeencentggacnttyggnecarggnacnaargtngarat
haarmgnacngtngengencenwenginttyathttyeconcenwsngaygarcarmtnaarwsn
. ggnacngcnwsngtngtntgymtnomtnaayaayttytayoconmgngargenaargtnecartgga
argtngayaaygenmbnecarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywgnaarga
ywsnacntaywsnmbnwsnwsnacnmtnacnminwesnaargengaytaygaraarcayaargtn
taygentgygargtnacncaycarggnmtnwanwsneoengtnacnaarwenttysaymgnggng

artgy

FIGURE 13L
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U;-38 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:538)

gayathcaratgacncarwsneenwsnwsngtnwsngcenwsnginggngaymgngonacnatha
cntgymgngcnwsncargayathwsnmgntggmtngentggtaycarcaraarcenggnaargco
necenaarmbnmtnathtaygengenwsnwsnmtncarwsnggngtnoconwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcoengargayttygenacnt
aytaytgyecarcargcnaaywenttycoencecenacnttiyggnecarggnacnaargngarttyaa
rmgnacngtngengenceenwsngtnttyathttyecncenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgmgargcnaargtneartggaarg
tngayaaygonmtincarwsnggnaaywsneargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnminwsnaargcengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtawsnwsneongtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

11 -39 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:559) _

gayathcaratgacncarwsnceonwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncarwsnathwsnacntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargce
nceenaarttyntnathtaygongonwsnwsnmtnearwsnggngtnocanwsnmanttywsnggn
'wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargayttygcngcnt
avtaytgycarcarwsncaywsngenoeconttyacnttyggneenggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngcngcnceccnwsnginttyathttyconcoenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtamtnaayaayttytaycenmgngargenaargtnecartggaarg
tngayaaygenminearwsnggnaaywsrneargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtinwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U -40 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:560)
gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcannmthggngaymgngtnacnatha
cntgymgngcenwsncaracnathwsnathtaymtnaaytggtaycarcaraarconggnaarge
ncecnaarminmtnathtaygengenwsnwsnmtncarwsnggngtneenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsngaonacngayttyacnminacnathwsnwsnmtncarccengargayttygcocnacnt
aytaytgycarcarwsntaywsnacnmtnacnttyggnggngonacrnaargtngarathaarmg
nacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarmtnaarwsnggnacn
goenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargcnaargtncartggaargtng
ayaaygonmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargaywsnac
ntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntaygen
tgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsntiyaaymgnggngartgy

FIGURE 13M
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Uy -41 light chain nuclectide sequence (SEQ ID NO:561)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngonwsnearwsnathmgnwsntaymtnaaytggtaycarcarmgneocnggnaaygc
nccnaarmtnmtnathtaygongonwsnwsnmtncarwsnggngtnccnwsnmgnginwsnggn
wesnggnwenggnacngaytiyvacnmtnacnathmgnwsnmtnecareongargayttygenacnt
ayvtaytgycarcarwasntaywsnathecenmtnacnttyggnggnggnacnaargtngarathaa
romgnacngtngengencenwsngtnttyathttyconconwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygocnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwanwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gontgygargtnacnecaycarggnminwsnwsnoecngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

Uy -42 light chain nucieotide sequence (SEQ ID NO:562)

gayathcaratgacncarwsncenwsnwsnugnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntogymgngenwsncaracnathwenmgntaymtinaaytggtaycarcaraarconggnaargc
necnaarmtnmtnathtaygongonwsnacnmtncarwsnggngtnocenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwasnggnacngayttyvacnmtnacnmtnwanwasnmincarccecngargayttygenacnt
aytavtgycarcarathtaywsnacnwsnathacnttyggnecarggnacnmgnmingarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyconconwsngaygarcarminaarwsnggn
acngenwsngingtnigyminmtnaayaayttytaycenmgngargcnaargtncecartggaarg
fngayaaygonmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnminwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcengayiaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnecnginacnaarwsnttyvaaymgnggngart

gy

Uy -43 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:563) .

gayathcaratgaéncarwsneconwsnwenntnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
entgymgngenwsncarmgnathwsnwesntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
nccnaargtnmtnathtaygongarwsnwsnmncarwsnggnagtneenwanmgnttywsngan
wanggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargayttygconacnt
aytaytgycaxcarwsntayathacnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathat
hmgnacngtngcngenconwsngtntiyvathttyccneonwsngaygarcarmtnaarwsnggrn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargenaargtncartggaaryg
tngayaaygonminCarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacrncaycarggnminwsnwsneengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

FIGURE 13N
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Uy -44 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:564)

gayvathcaratgacncarwsnccnwsnwsnminwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymghgenwsncarwsnathwsnmgntaymtnaaytggtaycarcaraarconggnaargc
nccocraarmtnmtnathtayacngenwsnwsnmtncarwsnggngtneenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcengaraayttygonacnt
aytaytgycarcarwsntayttyacncenathacnttyggnecarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngcngencenwsngtnttyathttycenocenwsngaygarcarmbnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargenaargtincartggaarg
tngayaaygonmincarwsnggnaaywsncargarwsnginacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacnoaycarggnmtnwsnwsnecnginacnaarwanttyaaymgnggngart

gy

Uy -45 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:565)

. gayathcaratgacncarwsnocconwsnwsnmtuwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwencarwsnathwenwsntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
nccnaarmtnmtnathtayacngenwsnwsnmtncarwsnggngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsﬁggnaéngayttyacnmtnacnttywsﬂwsnmtncarccngargayttygcnacnt
aytaytgycarcarwsntayttywsnccnathacnttyggnecarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngcngencenwsngtnittyathttyecoenconwangaygarcarminaarwanggn
acngenwsngtngtntgymbnminaayaayttytaycenmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaydonmtnoarwsnggnaaywsneargarwgngtnacngarcargaywenaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsneengtinacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

Uy ~46 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:566)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngcnwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarccnggnaargc
nocnaarmtnminathtayvacngenwsnwsnmincarwsnggngtneenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnmbtnwsnwsnmincarcongargayttygeoenwsnt
aytaytgycarcarwsnttytayacncenathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngcngencenwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarntnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
trnigayaaygenmtnecarwsnggnaaywsnoargarwangtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnccngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

FIGURE 130
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U -47 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:566)

gayathcaratgacncarwsncenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntaoymgngenwencarwsnathwenwentaymtinaaytggtaycarcaraarconggnaargge
nccnaarmtnmtnathtayacngenwsnwsnmtncarwsnggngtneenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnminacnmtnwsnwsnmincarcengargayttygenwsnt
aytaytgycarcarwsnttytayacneccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngcngencenwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarmtnaarwsniggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayecenmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtinacncaycarggnmtnwsnwsnocongtnacnaarwsnittyaaymgnggngart

qy

U1 -48 light chain nucleotide seguence (SEQ 1D NO:567)

gayathcaratgacncarwsnconwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarconggnaargc
nccnaarmiomtnathtayvacngtnwsnwsnmtncarwsnggngtnconwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwanggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtnecarcengargayttygenaent
ayvtayvtgycarcarwsntayttyacnccnathaonttyggncarggnacnmgnmingarathaa
rmgnacngtngengencenwshgtnttyathttyeoncenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnntnaayaayttyvtayeenmgngargenaargtneartggaarg
tngavaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytayvgaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncayecarggnmtnwsnwsneengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

E1-49 light chain nuclectide sequence (SEQ I NG:567)
‘gayathcaratgacncarwsnocnwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngcnwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarccnggnaargc
nccnaarmtnmtnathtayaongtnwsnwsnmtncarwsnggngtneonwsnmgnt tywsngan
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccengargayttygcenacnt
aytaytgycarcarwsntayttyacnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
‘rmgnacngtngengencenwsngitnttyathttycconeeonwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymthmtnaayaayttytayccnmgngargcnaaxgtncartggaarg
tngayaaygcnmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwgnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayvaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwesnwsnoenginacnaarwsnttyasymgnggngart

gy

FIGURE 13P



107/233

Uy -50 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:567)

gayathcaratgacncarwsnoonwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngenwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarccnggnaarge
nccnaarmtnmtnathtayacngtnwsnwsnmitncarwsnggngtnecnwsnmgnt tywsnggn
wasnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcengargayttygcnacnt
aytaytgycarcarwsntayttyacncecnathacnttyggncarggnacnmgnmingarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyeencenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgyminmtnaayaaytiytayconmgngargcnaargtineartggaard
tngayaaygocnmtncarwsnggnaaywsnecargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnecongtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

g9y

Us-51 light chain nucieotide sequence (SEQ ID NO:568)

gayathcaratgacncarwsnoccenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
centgymgngenwsncarwsnathwsnwsntayminaaytggtaycarcaraarcenggnaargce
nccnaarmtnmtnathtayacngcannwsnmtncarwsnggngtnccnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarccngargayttygenwsnt
ayvtaytgycarcarwsnttytaygencenathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngcongencenwsngtnttyathttycconcenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acagenwsngtngtnigyminmtnaayaayttytaycenmgngargcnaargincartggaarg
tngayaaygenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacneaycarggnninwenwsnecngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

9y

U; -52 light chain nucieotide sequence (SEQ ID NG:568)

gavathcaratgacncarwsncoenwsnwsnmtnwsngenwsnginggngaymgngtnacnatha
cntgymgﬂgcnwsncarwsnathwsnwsntaymtnaaytggtaycardaraarccnggnaargc
nccnaarmtnmtnathtavacngonwesnwenmtncarwsnggngtnecoenwsnmgnitywenggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnmtnacnathwsnwsnmtncarcengargayttygenwsnt
aytaytgycarcarwsnttytaygencenathacnttyggnecarggnacnmgnmtngarathaa
rognacngtngengencenwsngtnttyathttycenecnwsngaygarcarmtnaarwsngygn
acngenwsngtngintgymtnmtnaayaayttytaycocnmgngargecnaargtincartggaarg
tngayaaygoenmbncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtinacnminwsnaargcngaytaygaraarcayaargtintay
geatgygarginacncaycarggnminwsnwsneongtnacnaarwsnityaaymgnggngart

gy

FIGURE 13Q
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U; -53 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:569)

gayathcaratgacncarwsnecenwsnwsnmtnwengenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgymgngonwsnearwsnathwesnwsntaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
ncenaarmbnminathtayvacngenwsnwasnmincarwsnggngtneenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacagayttyvacnmtnacnathwenwsnmtnearcengargayttygenacnt
aytaytgycarcarwsntayttyacnccnathacocnttyggnecarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyatht tyccncenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcecnwsngtngintgymtnmtnaayaaytiytayoenmgngargenaargtrnicartggaaryg
tngayaaygonmtnecarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnminwsnaargcngaytaygaraarcavaargtntay
gontgygargtnacncaycarggnminwsnwsnecngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U;-54 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:576)

gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargonwsncargayathwsnaaytaymtnaavtggtaycarcaraarconggnaargae
nececnaarmbnminathtaygaygonwsnaaymtngaracnggngtneconwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmtncaxccngargayathgcnacnt
aytaytgycarcartaygaytaymtneccenttyacnttyggnecenggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngcngchccnwsngtnttyathttyccnccnwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngocnwsngtngtntgymtomtnaayaayvtitytayeconmgngargenaargtncartggaarg
tngayvaaygenmincarwsnggnaaywasncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws -
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnecngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U1-55 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:570)

gayathcaratgacncarwsneonwsnwsnninwsngenwsnginggngaymgngtnacnatha
cntgycargonwsncargayvathwsnaaytaymtnaaytggtaycarcaraarccngonaargc
necnaarminmtnathtaygaygonwsnaaymtngaracnggngtnecnwsnmgnitywsnggn
wsnaggnwsnggnacngayttyacnttyvacnathwsnwsnminecarcengargayathgenacnt
aytaytgycarcartaygaytaymtncenttyvacnttyggneeonggnacnaargtngayathaa
rmgnacngtngengencenwengtnttyathttyconeconwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngonwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayveenmgngargoenaargtneartggaarg
tngayaaygenmthcarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnminacnmtnwsnaargengayvtaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsneoenginacnaarwsnttyvaaymgnggngart

g9y

FIGURE 13R
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Uy -56 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:371)

gayathcaratgacncarwsnoenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargcnwsncargayathwsnaaywsnmtnaaytggtaycarcaraarccnggnaargc
ncoengarmtnmtnathtayvgaygenwsnaaymtngaracnggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmtncarccongargayathgcnacnt
aytavtgycarcartogvgaygayntneoenntnacnttyggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngongenconwsngtnttyathttyconconwsngaygarcarminaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargcecnaargtncartggaarg
tngayvaaygenmtnearwsnggnaaywsneargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwencengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U;-57 light chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:572)

gayathcaratgacncarwsnoconwsnwsnmnbnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargenwsncargayathwsngaytaymtnaaytggtaycarcaraarccnggnaargco
ncecnaarmtnmtnathtaygaygenwenaaymtngaracnggngtneonwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmincarccngargayathgenacnt
aytaytgycarcaytaygayaaymtnecenminacnttyggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttycencenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncecargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwancongtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U, -58 light chain nucieotide sequence (SEQ ID NO:573)

gayathcaratgacncarwsnconwsnwsnmtnwsngenwsnginggngaymgngtngenatha
cntgycargcnwsncargayathwsnaaytaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
nccnaarminmtnathtaygaygenwsnaaymtingaracnggngtnocnwsnmgnttywsnggn
wshggnwsnggnacngayttyacnttvacnathwsnwsnmincarcongargayathgcnacnt
aytaytgycarcartaygayvaaymbtncenmtnacnttyggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngengenceenwsngtnttyathttycencenwengaygarcarmtnaarwsnggn
acngcecnwsngtngtntgymtnmtnaayvaayttytayccocnmgngargenaargtncartggaarg
tngayaaygenmincarwsnggnaaywsncargarwsngtnaocngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnminacnminwsnaargcngaytaygaraarcayvaargtntay
genigygarginacncaycarggnmtnwsnwsncocngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

g9y

FIGURE 138
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Up-59 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:573)

gayatbcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtngcnatha
cntgycargenwsncargayathwsnaaytayminaaytggtaycarcaraarconggnaarge
necnaarmtnmtnathtaygaygenwsnaaymtngaracnggngtnecconwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwenmtncarcengargayathgcenacnt
aytayvtgycarcartaygavaaymbncenmtnacnttyganggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngingongoncenwesngtnttyathttyccneconwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayccnmgngargcnaargtncartggaarg
tngayaaygocnminearwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywenmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnecngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

ay

U, -60 light chain nucieotide sequence (SEQ ID NO:574)

gayathcaratgacncarwsncenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargonwsncargayathwsnaaywsnmtnaaytggtaycarcaraarcenggnaarga
nccnaarmbnmitnathtaygaygoenwsnathmingaracnggngtnoonwsnmgnttywsnggn
wenggnwsngaracngayttyvacnttyacnathwsnwsnmtncarccongargayathgenacnt
aytaytgycarcartgygayvathmincenmtnwsnttyggnggnggnacnaargtngarathaa
rmgnacngtngengenceenwsngtnttyathttyconconwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcnwsrnigtngtntgymtnmtnaayaayttytaycoenmgngargcenaargtncartggaarg .
tngayaaygcenmtnearwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcecngaytaygaraarcaysargtntay
gcntgygargtnacncaycarggnminwanwsnecngtnacnaarwsnttyvaaymgnggngart

9y

Uy -61 light chain nucieotide sequence (SEQ ID NO:575) _
gayathcaratgacncarwsnccnwsnwsnmtnwsngcnwsngtnggngaymgngtnacnatha

cntgycargenwsncargayathwsnaaywsnmtnaaytggtaycarcaraarconggnaargc
nccnaarmtnmtnathtaygaygenwsnaaymtngaracnggngtnocnwsnmgnt Lywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmtncarcengargayathgenacnt

aytaytgycarcartaygayaaymtncenmtngent tyggnggnganacnaargtngarathmg

nmgnacngtngongonccnwsngtnttyvathttyecnconwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytayconmgngargenaargtncartogaarg
tngayaaygenmtnecarwsnggnaaywsncardarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnminwsnwsnacnminacnminwsnaargcengaytaygaraarcayvaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsneengtnacnaarwsnttyaaymanggngart

gy

FIGURE 13T
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Uy -62 light chain pucieotide seqguence (SEQ ID NO:576)

gavathcaratgacncarwsnoeenwsnwsnmbnwengenwesngtnggngayggngtnacnatha
cntgycargenwsneargayathacnaaytaymtnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
nconaarmtnmtnathtaygaygenwsnaaymtngaracnggngtneenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmtnearcengargayathgenacnt
aytaytgycarcaxtaygaywsnmtncCnathacnttyggncarggnacnmgnmtngazathaa
.rmgnacngtngcngcnccnwsngtnttyathttyccnccmwsngaygarcarmtnaarWsnggn
acngenwsngtngtntgyminmtnaayaayttytaycenmgngargcnaargtnecartggaarg
tngayaaygenmtncarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcavaargtntay
gentgygargtnacneaycarggnmtnwsnwsnecongtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U;-63 light chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:577)

gayvathcaratgacncarwsnoonwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargenwencargayathwsnaaytaymtnaaytggtaycarcaraarmtnggnaargce
nccnaarmtnmtnathcaygaygcnwsnaaymtngaracnggngtnccnwénmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyvacntiyacnathwsnwsnmtnearcengargayathgoenacnt
aytaytgycarcartaygayaaymtnecnathacnttyggnecarggnacnmgnmtngarathaa
~rmgnacngtngengenconwsngtnttyathttyecnconwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngcenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmangargenaargtncartggaarg
tngayvsaygenmtnecarwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnminwsnaargengaytaygaraarcayvaargtntay
géntgygargtnacncaycarggnminwanwsnceengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy

U1 -64 light chain nucleotide seguence (SEQ ID NO:578)

'_ gayathcaratgacncarwsncoenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha

cntgycargcenwsncargayathwsngaytaymtnaaytggtaycarcaraarcocnggnaarge
nccnaarmtnmtnathtaygaygenwsnaaymtngaracnggngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttvacenttyacnathwsnwsnmtncarccengargayathgcenacnt
aytaytgycarcaytaygayaaymtnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngthgengenconwsngtnttyathttyveoncenwsngaygarcarntnaarwsnggn
acngenwasngtngtntgymtnmtnaayaayttytayconmgngargcnaargtncartggaarg
tngayvaavgenntncarwsnggnaaywsnecargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
nacntaywsnmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargengaytaygaraarcayaargtntay
gentgygargtnacncaycarggnmtnwsnwsnecngtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy ' : : '

FIGURE 13U
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U, -65 light chain nuclestide sequence (SEQ I NO:579)

gayat hecaratgacncarwsncenwsnwsnmtnwsngenwsngtnggngaymgngtnacnatha
cntgycargeonwsncargayathwsnaaywsnminaaytggtaycarcaraarconggnaargc
nconaarmtnmtnathtaygaygeonwsnaaymtngaracnggngtneenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnacngayttyacnttyacnathwsnwsnmincarccngargayathgonacnt
aytaytgycarcaytaygayaaymtnccnathacnttyggncarggnacnmgnmtngarathaa
rmgnacngtngengencenwsngtnttyathttyconcenwsngaygarcarmtnaarwsnggn
acngenwsngtngtntgymtnmtnaayaayttytaycenmgngargocnaargtncartggaarg
tngaya,aygcnmtnc arwsnggnaaywsncargarwsngtnacngarcargaywsnaargayws
n‘acntaywsﬁmtnwsnwsnacnmtnacnmtnwsnaargcngaytaygaraarcayaargtntay
gontgygargtnacncaycarggnmtnwsnwenceengtnacnaarwsnttyaaymgnggngart

gy
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Up-1 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID N(G:586)
cargtncarmtngtncarwsnggngoengargtnaaraarconggngenwsngtnaargtnwsnt
gyaargcnwsnggntayacnttyacnwsntayggnathwsntgggtnmgncargecneonggnca
rggnmtngartggatgggntggathwengenwsnaayggnaayacnaaytaygencaraarmtn
cargaymgngtnacnatgacnacngayacnwsnacnwsnacngentayatggarmbnmgnwsnm
tnmgnwsngaygayacngengtntaytaytgygonmgngargayaaytggaaytayggnttytt
yvgavtavtgoggncarggnacnntngtnacngtnwsnwsngonwsnacnaarggnoeonwsngtn
ttyconmtngeoneontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggntgymtngtna
argayvtayttyeongarcengtnacngtnwentggaaywsnggngenmtnacnwanggngtnca
yvacnttycongengtnmtincarwsnwsnggnmtniaywsnmtnwsnwsngingenacngttnecn
wsnwshnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarocnwsnaayvacnaarg
tngavaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyecneentgycengoncencengingc
nggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccn
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwasncaygargaycengargtncarttyvaaytggtayg
tngayggngtngargtncayvaaygcocnaaracnaarcoenmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtnecaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayconwsngavathgongtngartgggarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacnocnconatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaayginttywsntgywsngtnat
" gcaygargonmincayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsncecenggnaar

Uu-2 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:580)
cargtncarmtngtncarwsnggngcngargtna&raarccnggngcnwsngtnaargtnwsnt
gyaargenwsnggntavacnttyacnwentayggnathwsntgggtnmgncargeneconggnea
rggnmtngartggatgggntggathwsngenwsnaayggnaayacnaaytaygoncaraarmtn
cargaymgngtnacnatgacnacagayaansnacnwsnacngcntayatggarmtmmgnwsnm
tnmgnwsngaygayacngcngtntayvtaytgygenmgngargayaaytggaaytayggnttytt
yvgaytaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggneenwsngtn
ttyconmtngonccontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggntgymingtna -
argaytayttyecongarcongtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtnca
yacnttydcngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccn
wsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccannaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycchccntgyccngcnccnccngﬁngc
nggnocnwsnginttymtnttyeccocnceonaarcenaargayacnmtnatgathwsnmgnacneon
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycengargtncartttyaaytggtayg
tngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwsnginmtnacngtngtnecaycargaytgentnaayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggnmtnccengenccenathgaraaracnathwsnaaracnaarggnearc
cnmgngarcencargintayacnmtncenconwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nminacntgymtngtnaarggnttytayconwsngayathogongtngartgggarwsnaayggn
carcengaraayaaytayaaracnacnceconocnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgnitggcarcarggnaaygtnttywsnigywsngtnat
gcaygargenmincayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmitnwsnoecnggnaar
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Up-3 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:581)

cargtncaymtngtncarwsnggngengargtnaaraarcoenggngenwsnginaargtnwent
gyaargtnwsnggntayacnttyacnggncaytayatgcaytgggtnmgncargcnccnggnca
rggnmtngartggatgggntggathaayccnaaywsnggnggnacnaaytgygencaraartty
carggnmgngtnacnatgacnmgngayacnwsnathwsnacngentayatggarmtnwsnmgnm
tnmgnwsngaygayacngengtntaytaytgygenmgnwsnathgengtngenmtngaytaytg
gggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwengenwsnacnaarggneenwsngtnttyeenmtn
genecntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaargaytayt
tyecngarcengtnacngtnwesntggaaywsnggngenmiinacnwsnggngtncayacnttycc
ngcngtnmtncarwsnwenggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtneonwsnwsnaay
ttyggnacnecaracntayacntgyaaygtngaycayvaarcenwsnaayacnaargtngavaara
- engtngarmgnaartgytgygtngartgyccncentgyccngonconcongtngcnggnecnws
ngtnttymtnttycenceonaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnecengargtnacn
tgygtngtngtngaygthsncaygargayccngargtncaxttyaaytggtaygtngayggng
tngargtncayaaygcnaaracnaaroconmgngargarcarttyvaaywsnacnttymgngingt
nwgngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtnwsn
aayaarggnmincongcenccenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarcenmgngarc
cncargtntayacnmtncecconcenwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnminacntyg
ymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengtngartgggarwsnaayggnecarcengar

aayaaytayaaracnacnccncconatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsnaarm. -

tnacngtngavaarwsnmgntggecarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgecaygargce
nmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnminwsnocnggnaar

Up-4 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID N(O:582)
cargtncarmtngtncarwsnggngengargtnaaraarccnggngenwsngtnaargtnwsnt

gyaargcnwsnggntayvacnttyacnggntaytayatgcaytgggtnmgncargencenggnea -

rggnmtngartggatgggntggathaayccnaaywsnggnggnacnaaycayacncaraartty
carggnmgngtnacnatgacnmgngayacnwsnathwsnacngentayatggarmtnwsnmngnm
tnmgnwsngaygayvacngcngtntaytaytgygonmgnwsnathgengtngenmtngaytaytg
gggncarggnacnmtingtnacngtnwsnwsngonwsnacnaarggneocnwsngtnttyeenmin
genoentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymengtnaargaytayt
tyecongarcengtnacngtnwsntggaaywsnggnagenmtnacnwenggngtncayvacnttycce
ngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaay
ttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayvaarcenwsnaayacnaargtngayaara
cngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgyccngonccncengingenggnoecnws
ngtnitymtntiyconocnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacneccngargtnacon
tgygingtngtngayginwsncaygargayccengargncarttyaaytggtaygtngayggng
tngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngtngt
nwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtnwsn
aayaarggnmtncengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggnecarcenmgngarac
cncargtntayacnmincenecnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntg
ymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgongtngartgggarwsnaayggncareongar
aayaaytayaaracnacncencecnatgmingaywsngayggnwsnttyttymtntaywsnaarm
tnacngtngavaarwsnmgntggearcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgeaygargce
nmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnceccnggnaar
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Uy-5 heavy chain nucleotide sequence (SEG ID NG:583)

cargtncarmtingtncarwsnggngengargbnmgnaarcoenggngenwsngtnaargtnwsnt
gyvaargtnwsnggntayacnmtnacngarmtnwsnatgcaytgggtnmgncargencenggnaa
rggnmtngartggatgggnwsnttygaycengargaygengaracnathtaygencaraartty
carggnmgngtnacnatgmtngargayacnwasnacngavacrngentayatggarntnwsnwsnm
tnmognwsngargayacngcngtntaytaytgygcnacngarggngayganggntaytaytayta
vggnatggaygbntggggncarggnacnacngtnacnginwsnwsngonwsnacnaarggnoen
wsngtnttyecenmtngenecoentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngongenmtnggntgym
tngtnaargaytayttyccngarcongtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsngg
ngtncayvacntityeoengengtnmtnearwsnwsnggnmintaywsnmtnwsnwsngtngtnacn
gtncenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcenwsriaaya
cnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgyccngenccnec
ngtngenggrnecnwsngtnttyminttyeocncecnaarccnaargayacnominatgathwsnmgn
acncengergtnacntgygingtngtngaygtnwancaygargayeengargtnecartiyvaayt
ggtaygtngayggngtngargtneayaaygenaaracnaarconmngngargarcarttyvaayws
nacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtnecaycargaytggmtnaayggnaargartay
aartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngenccnathgaraaracnathwesnaaracnaarg
gncarconmgngarccncargtntayacnmtnocncenwsnmgngargaratgacnaaraayca
rgtnwanmtnacntgymtngtnaarggntivtayconwsngayathgengtngartgggarwsn
aayggncarcengaraayaaytayaaracnacnccnecnatgmtngaywsngayggnwsnttyt
tymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcearcarggnaaygtnttywsntgyws
ngtnatgcayvgargenmtnceayaaycaytavacncaraarwsnntnwsnmtnwsnoonggnaay

Un-6 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:583)
caxgtncaxmtngtncarwsnggngcngargtnmgnaarccnggngcnwsngtnaargthsnt
gyaargtnwsnggntayacnmtnacngarmtnwsnatgceaytgggtnmgnecargcenccnggnaa
roggnmingartggatgggnwentiygaycongargayggngaracnathtaygoncaraartty -
carggnmgngtnacnatgmtngargayacnwsnacngayacngcntayvatggarmtnwsnwsnm
tnmgnwsngargayvacngengtntayvtaytgygecnacngarggngaygagngagntaytaytayta
yognatggaygtntggggnearggnacnacnginacnginwsnwsngenwsnacnaarggnoecn
wsngtnttyconmbngoncontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmthgontgym
tngtnaargaytayttyccengarcengtnacngtnwesntggaaywsnggngenmtnacnwsngg
ngtncayacnttycengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacn
gtncenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacnigyaaydingaycayaarcenwsnaaya
cnaargtngayearacngtngarmgnaartgytgygtngartgycocneentgycengenaecnod
ngtngenggneonwsngtntivmtnttyconccnaarccnaargayvacnmtnatgathwsnmgn
acnceengargtnacntgygtngtngtngaygtnwancaygargayvocngargtncarttyaayt
‘gogtaygtngayggngtngargtncayaaygonaaracnaarcenmgngargarcartiyaayws
nacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngingtncaycargaytggmtnaayggnaargartay
aartgyaargtnwsnaayaarggnmtncengenecenathgaraaracnathwsnaaracnaarg
gncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraayca
rgtnwanmtnacentgymtngtinaarggnttytayocenwengayathgoengtngartgggarwsn
aayggncarccengaraayaaytayaaracnacncecencecnatgmtngaywsngayggnwsnttyt
tymtntaywsnaarmtnacngtngavaarwsnmgniggcarcarggnaaygtnttywsntgyws
ngtnatgcaygargenmtneayaayecaytavacncaraarwsnmntnwsnmenwsneenggnaar
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Up-7 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:584)

cargtnacnmtnaargarwsnggneccngtnmingtnaarcenacngaracnmtnacnminacnt
gyacngtnwsngonttywsnmtnwsnaaygoenmgnatgggngtinwsntggathmgnecarccencc
nggnaargcnmingartggmtngencayathttywsnaaygaygaraarwsntaywsnacnwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathwsnaargayacnwsnaarwsncargtngtnmtnacnatgacna
ayatggayccngtngayacngcnacntaytaytgygcnmgnatgtaywsnwsnggntggtaygg
ngtnttygaytaytggggncarggnacnmingtnacnginwsnwangonwsnacnaarggnoen
wsngtnttyconmtngencentgywsnmgnwanacnwsngarwsnacngengoenmtnggntgym
tngtnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaayWsnggngcnmtnacnwsngg
ngtncayacnttycengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacn
gtneenwsnwsnaayttyggnacncaracntayvacntgyaaygtngaycayvaarconwsnaaya
cnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyconcentgycengencencc
ngtngenggneoenwsngtnttymtnttyconccnaarcenaargayacnmtnatgathwsnmgn
acnccngargtnacntgygtngingtngaygtnwsncaygargayccngargtnecarttiyvaayt
ggtaygingayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttyaayws
nacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaaygghaargartay
aartgyaargtnwsnaayasarggnmtinecengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarg
gncarccnmgngarccncargtntayacnmtneoncenwsnmgngargaratgacnaaraayca
rgtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgongtngartgggarwsn
aayggnearcengaraayaaytayaaracnacnconconatgmtngaywsngayggnwsnttyt
tymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgyws
ngtnatgcaygargenmtncayaaycavtayacncaraarwsnmtnwsnmtnwenccnggnaar

Uy-8 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:585) _
cargtnacnmtnaargarwsnggncongtnmingtnaarccnacngaracnmtnacnmtnacnt
gyacngtnwsnggnttywsnmtnwsnaaygenmgnatgggngtnwesntggathmgncarceonce
nggnaargenmingartggmtngtnmtnathttywsnaaygaygaraarwsntaywsnacnwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathwsnaargayacnwsnaarwsncargingtnmtnacnatgacna
- ayatggayccongtngayacngenacntaytaytgygenmegngtntaywsnwsnggntggwsntt
ytayggnatggaygintgggoncarggnacnacngtnacngtnwsnwangenwsnacnaargan
ccnwsngtnttycecnmtngoncoentgywasnmgnwenacnwsngarwanacngengenmenggnt
gymntngthaargaytayttycocongarcongtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnws
nggngtncayacnttycengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnminwsnwsngtngtn
acngtnconwsnwsnaavtityggnacncaracntayacntgyaaygtingaycayaar CCnwsria
ayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygingartgyccnecntgyccngenec
neengingonggnocnwshnginttyminttyconccnaareenaargayacamtnatgathwsn
mgnacnceccngargtnacntgygtngingtngayginwsncaygargaycengargtncarttya
aytggtaygtingayggngtngargtncayaaygenaaracnaarecnmgngargarcarttyaa
vwsnacntiymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtnecaycargayvtggmtnaayggnaargar
tayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtncecongenccnathgaraaracnathwsnaaracna
arggncarcenmgngarcencargtintayacnminecneonwsnmgngargaratgacnaarsaa
ycargtnwsnmtnaentgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggar
wsnaayggncarccocngaraayaaytayaaracnacnecenecnatgmtngaywsngayganwsnt
tyttymtntaywsnaarmtnacngtngavaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntg
ywsngtnatgcaygargcecnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwasnmtnwsnoonggn
aar :
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Uy-9 heavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NO:586)
‘carathacnmtnaargarwsnggnccnacnmtngtnaarccnacncaracnmtnacnmtnacnt
gyacnttywsnggnttywsnmtnwsnacnggnggngtnggngtnggntggathmgnecarcconce
‘nggnaargenmtngartggmtngenmtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsneconwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathacnaargayacnwsnaaraaycargtngtnmtnacnatgacna
ayatggavecngingavacngcenacntaytayvtgygoncaymgnmongarmtneentttygayta
yviggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngoenwsnacnaarggneonwsngtnttyecen
mingcncontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaaxgayt
ayttycongarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenminacnwsnggngtncecayacntt
yecongengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecnwsnwsn
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygbngaycaeyaarcenwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgyvtgygtingartgyconcentgycongenconcengtngenggnec
nwsngtnttymtnttyccnecnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnecngargtn
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmngngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggminaayggnaargartayaartgyaargtn
wenaayvaarggnmtnceccengenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarcenmgng
arccncargtntayacnmtneocncoenwsnmgngargaratgacnaaraaycargtinwsnmtnac
ntgymtnginaarggnttytayccnwsngayvathgongtngartgggarwsnaayggncaroon
garaayaaytayaaracnacnccenccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymintaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgntggearcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgeayga
rgcnmtncayaaycaytayacncaraarwsaminwsnmtnwsnecnggnaar

Un-10 heavy chain nuclectide sequence (SEQ 1D NO:587)
carathacnminaargarwsnggnccnacnmtingtnaarconacncaracnminacnmtnacnt
gyacnttywsnggnttywenmtnwenacnggnggngtnggngtnoggntggathmencarccence
nggnaargenmtngartggmtngenmtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnconws
mtnaarwsnmgnmtnacnathacnaargayacnwsnaaracncargtngtnmtnacngtnacng
ayatggaycongtngayacngcnacntaytaytgygencaymgnaaytggacneenttygayta
yvitggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngoenwsnacnaarggneenwsngtnttyeen
mbtngencoentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngongenntnggntgymtngtnaargayt
ayttyoongarcongtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtncayacntt
yoengengbnmtnecarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngingtnacngtnoconwsnwsn
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgycongenccnoongingonggnec
nwgnginttyminttyecnconaarconaargayacnmtnatgathwsnmgnacncoongargtn
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccocngargtnecarttvaaytggtaygtingayg
gngtngargineayaaygonaaracnaareonmgngargarcartiyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtnecaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaavaarggnmtnccngencecnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarconmgng
arcceaocargtntayacnmincecocnocnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntgymtngtnaarggntivtayccocnwsngayathgengtngartgggarwsnaayggnearcen
garaayaaytayaaracnacncenccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgcocnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmenwsnconggnaar
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Un-11 heavy chain nuclegtide seqguence (SEQ ID NO:588)
carathacnmtnaargarwsnggnccnacnmtngtnaarccnacncaracnminacnmtnacnt
gyacnttywsnggnttywsnmtnaayacnggnggngtnggngtnggntggathmgncarccncc
nggnaargenmtngartggmtngenmtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsneonwsan
mtnaarwsnmgnmtnacnathacnaargayaonwsnaaraaycargtngtnmtnécnatgacna
avatggayceengtngayacngenacntaytaytgygencaymgnmtngarmtnecenttygayta
yviggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngoenwgnacnaarggneenwsngtnttycen
mingcnecntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmnggntgymengtnaargayt
ayttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtncayagcntt
yoongengtamtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnconwsnwsn
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcoenwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgyceneentgycongenconcengtngenggnec
nwsngtnttyminttycencenaarccnaardavacnminatgathwsnmgnacncoccngargtn
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycengargtncarttyaaviggtaygtngayvg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtncengenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggnearconngng
arccncargtntayaénmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntgymtngtnaarggnttytayconwsngayathgengingartgggarwsnaayggnocarcon
garaayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgniggcarcarggnaayginttywsntgywsngtnatgcayga
rgcamtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnocnggnaar

Uy-12 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:589)
carathacnmtnaargarwsnggnccnacnmtngtnaarcecnacncaracnmtnacnmtnacnt
gyacnttywsnggnttywsnmtnwsnacnggnggngtnggngtnggntggathmgncareonca
nggnaargcnmtngartggmtngenmtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnoonwsn
mtnaarWsnmgnmtnacnathacnaargayacnwsnaaraaycargtngtnmtnacnatgacna
aymtngayccngtngayacngconacntaytaytgygencaymgnmgngargtncenttygayta
vtgeggncarggnacnmtngtnacngtnwenwsngenwsnacnaarggnoenwsngtnttyoen
mtngcnecntgywsnngnwegnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaargayt
ayttyccongarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwandgongtncayvacntt
yoengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnntnwsnwangtngtnacngtnocnwsnwsn
aayttyggrnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcenwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccencentgycengenconcengtngenggnee
awsngtnttymtnttyconecnaareenaargayacnmtnatgathwsnmgnacneocongargtn
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycoengargtnecarttyvaaytogtaygingayg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarconmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtnecaycargaytgamtnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnntncengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarcenmgng
arcencargtntayvacnmtnecnecnwsnmgngargaratgacnaaraaycargbnwsnmtnac
ntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayvathgengingartgggarwsnaayggncarcen
garaayaaytbayaaracnacneoncenatgntngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaydinttywsntgywsngtnatgcayga
rgcnmincayaaycaytayacncaraarwsnminwsnminwsncoonggnaar

FIGURE 14F
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Uy-13 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:590)
'carathacnmtnaargarwsnggnccnacnmtngtnaarccnacncaracnmtnacnmtnacnt
gyacnttywsnggnttywsnmtnwsnacnggnggngtnggngtnggntggathmgncarccncc
nggnaargcnmtngartggmtngcnmtnathtaytggaaygtngaraarmgntaywsnccnwsn
mtnmgnwasnmgnminacnathacnaargcocnacnwsnaaraaycargtingtnminacnatgacna
ayatggayccngtingayacngenacntayvtayvtgygencaymgncayacnaayccnttygarta
yviggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggneenwsngtnttyecon
mtngcncocontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggntgymtngtnaargayt
aytiyecongarcongtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtncayacntt
yeongengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtneonwsnwsn
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcenwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncentgycongeneenecngingenggnec
nwsngtnttymtnttyccnccnaarcconaargayacnminatgathwsnmgnacncengargtn
acntgygtngtngtngaygtHWSﬂcaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg
gngtngargtincayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttyvaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggntnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtnecngencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarccnmgng
arccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraayéargtnwsnmtnac
ntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncaroon
garaayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
arminacngtngayaarwsnmngntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgecayga
rgcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmbnwsnmtnwsnccenggnaay

Uy-14 heavy ¢hain nucleotide sequence (SEQ ID NO:591)
carathacnmtnaargarwsnggnccnacnmtngtnaarccnacmcaracnmtnacnmtnacnt
gyacnttywsnggnttywsnmtnwsnacnggnggngtnggngtnggntggathmgncarccncc
nggnaargenmingartggmingenmtnathtaytggaaygaygayaarmgniaywsnoonwsn
mtnaarwsnmgnmtnacnathacnaargayacnwsnaaraaycargtngtnmtnacnatgacna
ayatggayccngtingayacngenacntaytaytgygencaymgnggngarminecenttygayta
ytggggncarégnadnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccn
mtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggntgymtngtnaargayt
ayttycongarcengtnacngtnwentggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtncayaentt
yveocngongtnmtncarwsnwsngognmintaywsnmtnwsnwsngthgtnacngtnoocnwsnwsn
aayttyggnacncaracntayvacntgyaaygtngaycayaarcecnwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnecentgycongenecncengtngenggned
nwsngtnttyminttyccnccnaarconaargayacnntnatgathwsnmgnacncengargtn
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttyvaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtnecngencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggnearconmgng
arcencargtntayacnmtncencoenwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntgymtngtnaarggnttytayeconwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncaroen
garaayaaytayaaracnacnccnccnatgmingaywangayvggnwsnttyttymtntaywsna
armtracngtngayaarwsnngntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgenmincayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnminwsneenggnaar

FIGURE 14G
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UH-15 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:591)
carathacnmtnaargarwsnggncenacnmingtnaarcenacncaracnmtnacnmtnacnt
gyacnttywsnggnttywsnmtnwsnacnggnggngtnggnginggntggathmgnearcence
nggnaargenmingartggmtngenmtnathtaytggaaygaygayaarmgniaywsnccnwsen
mtnaarwsnmgnmtnacnathacnaargayacnwsnaaraaycargtngtnmtnacnatgacna
avatggaycoccocngtngayacngenacntaytayvigygoencaymgnggngarmincecenttygayta
viggggncarggnacnmingtnacnginwsnwsngcnwanacnaarggnecnwsngtnttycen
mtngcncontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmenggntgymtngtnaargayt
ayttycoengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtncayacntct
yveengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnminwsnwsngtngtnacngnoocnwsnwsn
aavttyggnacncaracntayacntgyaaygingaycayaarconwsnaayvacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgycengcneencengtingoenggnec
nwsngtnttymtnttycenconaarccnaargayvacnmtinatgathwsnmgnacneengargtn
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg
gngtngargtncayaaygcenaaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarccnmgng
arccocncargtntayacnminocnoconwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnminac
ntgymtngtnaarggnttytaycenwengayathgengtngartgggarwsnaayggncarccn
garaayaaytayaaracnacneoncenatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
armtnacngingayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgcenmtncayasaycaytavacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnoonggnaar

Uy-16 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:592)
gargtncarmtngtngarwsnggnggnggnmntngtnaarcenggnggnwsnmtamgnmtnwsnt
gygcecngenwsnggnttyconttywesnmgntaywsnatgaaytgggtnmgnecargcncconggnaa
rggnmtngartgggtnwsngcnathwsnwesnwsnwsnwsntayathtaytaygengaywsngin
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngengtntaytayvtgygoenmgngaymgngtngagngonacneengayyge
nttygayvathtggggncarggnacnatgginaCcnginwsnwsngonwsnacnaarggncenwsn
‘gbintiyccenmingonceentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymeng
Cnaargavtayttyccngarcongtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngt
necayvacnttyeengengtnmincarwsnwsnggnmintaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtn
ccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaYCayaarccnwsnaayacna
argtngayaaracngtngarmgnaartgyvtoygtngartgycencentgyecngenccneoengt
ngcnggnocnwsngtnttymtnttyconccnaarccnaargayvacnmtnatgathwsnmgnacn
congarginacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycoengargtnecarttyaaytggt
aygtngayggngtngargtncayaaygeonaaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnac
nttymgngingtnwsngtnmtnacngtngtneaycargaytggmtnaayggnaargartayaar
tgyaargtnwsnaayvaarggnmtnccengenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggnc
arccocnmgngarcencargintayacnmtneccncoenwsnmgngargaratgacnaaraaycargt
nwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengtngartgggarwsnaay
ggncarccngaraayaaytayvaaracnacnceoncecnatgmtngaywsngayggnwsnttyttym
tntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngt
natgcaygargenmincayaaycaytayacncaraarwsnminwsnuntnwsncoonggnaar

FIGURE 14H
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Uy-17 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:593)

gargtrcarmtnmtngarwsnggnggnggnmtngincarcenggnggnwsnminmgnmtnwsnt
gygcengenwsnggnttyvacnttywsnwsntaygenatgaaytgggtinmgnecargeneonggnaa
rggnmtngartgggtnwsngcnathwenggnwsnggnggnwsnacntaytaygecngaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywenaaraayvacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngcngtntaytaytgygcnaargarggnathgengtngenggnacngc
ngartaytaytaytaytaygocnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwan
geawsnacnaarggneenwsnginttycenmtngeoneont gywsnmgnwsnacnwsngarwena
cngcngonmtnggntgymtngtnaargaytayttycoengarcengtnacngtnwsntggaayws
nggngcnmtnacnwsnggngtncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntayws&
mtnwsnwsngtngtnacngtnecnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtng
aycayaarcenwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyece
noentgycongenecneengingenggnecnwsngtnttymtnttyeoncenaarcenaargay
acnmtnatgathwsnmgnacncengargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayc
cngargtncarttyvaayvtggtaygtingayggngtngargtncayaaygenaaracnaarconmg
ngargarcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytgg
mtnaavggnaargartayaartgyaargtnwsnaayvaarggnmtnecngencenathgaraara
cnathwsnaaracnaarggncarccnmgngarcencargtntayacnmtnccncenwsnmgnga .
rgaratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccenwsngayath
gengtngartgggarwsnaayggnearccngaraayaaytayaaracnacnceencenatgming
aywsngayvggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcargg

- naaygtnttywsntgywsngtnatgcaygargenmtneayaaycaytayacncaraarwsnmin

wsnmtnwsnocnggnaary

Un-18 heavy chain nucleotfide sequence (SEQ 1D N(:594)
gargtncarmtnmtngarwsnggnggnagnmtngtncarcenggnggnwsnmnmgnmtnwsnt
gygengenwsnggnttyacnttywsnwsntaygcecnatgwsntgggtnmgneargencenggnaa
rggnmtngartgggtnwsngenathwsnggnwsnggnggnwsnacntaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmongayvaaywsnaaraayvacnmintaymtnecaratgaaywsnm
tnmgngengargayacngengbtntaytaytgygenaargarggnathgengenmgngaywsnta
vtaytaytaygcecnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacnginwsnwsngenwsnacn
aarggncenwsngtnttyconmtngencontgywsnmgnwsnacnwengarwsnacngengenm
tnggntgYmtngtnaargaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcﬁmt
nacnwsnggngtncavacnttyeongengtnmincarwsnwsnggnmentaywsnmtnwsnwsen
gtngtnacngtncenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaavacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgyce
ngcnccncCHgtngcnggncchwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatg
athwsnmgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycengargtne
arttyaaytggtaygingayggngingargtnecayaaygcnaaracnaarcenmgngargarca
rétyaaywsnacntiymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggan
aargartayaartgyaargtnwenaayaarggnmtnccengencenathgaraaracnathwana
aracnaarggrncarcenmgngarcencargtntayacnmtnoencenwsnmgngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengtngar
tgggarwsnaayggnearcengaraayasaytayaaracnacncenccenatgmtngaywsngayg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
ywsntgywsngtnatgcaygargcnmincayaaycaytayacncaraarwgnmtnwsnmtnwsn
conggnaar ' '

FIGURE 141
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Ugp-19 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:595)
gargtncarmtnmtngarwsnggnggnggnmingtncareonggnggnwsnmtnmgnmtnwsnt
gyacngenwgnggnttyacnttywsnwsntaygenatgwsntgggtnmgneargencenggnaa
rggnmtngartgggtnwsngcnathwsnggnwsnggnggnwsnacntaytaygoengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngengartaytaytgygenaeargarggnathgenggnmgngaywsnta
vtaytaytayggnatggaygtntgggogncarggracnacngtnacnginwsnwsngoenwsnacn
aarggncenwgnginttycenmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenm
thnggntgymtngtnaargaytayttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmt
nacnwsnggngtncayacnttycongengtnmtnearwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsan
gtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
- cnwsnaayacnaargtngayvaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnecntgyce
ngcnccnccngtngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatg
athwsnmgnacncengargtnacntgygtngtngtagayginwsncaygargaycengargtne
arttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygnaaracnaarcenmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtncengencenathgaraaracnathwsna
aracnaarggncazcCnmgngarcCncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttyvtaycenwsngayathgongtngar
tgggarwsnaayggnearcongaraayaaytayaaracracnconcenatgmtngaywsngayq
gnwenttyttymintaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggearcarggnaaygtntt
ywsntgywsngtnatgcaygargenmtncayaaycaytayvacncaraarwsnmenwsnmtnwsn
cenggnaar '

Up-20 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:595)
gargtncarmtnmtngarwsnggnggnggnmingtnearcenggnggnwsnmtnmgnmtnwsnt
gyacngenwsngent tyvacnttywanwsntaygonatgwsntgggtnmgncargencenggnaa
rggnmtngartgggtnwsngenathwsnggnwsnggnggnwsnacntaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywenaaraayacnmtntaymntncaratgaaywsnm
tnmgngengargayacngengartaytaytgygcnaargarggnathgenggnmgngaywsnta
ytaytaytayggnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngcecnwsnacn
aarggncenwsngtnttyconmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenm
tnggntgymtngtnaargaytayttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmt
nacnwsnggngtncavacnttyoeongengtnmtncarwsnwsnggnmintaywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtneenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacontgyaaygtngaycayaarg
cnwsraayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccneentgycco
ngcnocnccngtngcnggmccnwsngtnttymtnttyccnccnéarccnaargayacnmtnatg
athwsnmgnacnecongargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargone
arttyaayvtggtaygingayggngtngargtncayvaaygcnaaracnaarcenmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsna
aracnaarggnecarconmgnygarcencargintayacnmtnocncenwsnmgngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengtngar
tgggarwsnaayggnearcongaraayaaytayaaracnacnconccenatgmtngaywsngayg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggearcarggnaaygtntt
ywsntgywsngtnatgcaygargenmtneayaaycaytayacncaraarwsnutnwsnmtnwsn
ccnggnaar

FIGURE 144
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Ey-21 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:596)
cargincarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarcenggnmgnwsnmnmgnminwsnt
gygcengenwsnggnttyacnttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargcnccocnggnaa
rggnmtngartgggtngenttyathwsngaygayggnwsnacnaartaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnatgaayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tomgngengargayacngengtntaytayvtigygenmgnwentaytaygaywsnwsngantayta
yvtayggnttygaytaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggn
conwsngtnttyeenmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengcnmtnggnt
gymtngtnaargaytayttyecengarcengtnacngtnwantggaaywsnggngenminacnws
nggngtncayacnttycengengtimtnecarwsnwesnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtn
acngtnceenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayadarccnwsna
ayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncontgycongence
ncongtngenggnednwsngtnttymtnttyccnceonaarccnaargayacnomtnatgathwsn
mgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycoengargtnecarttya
aytggtaygtingayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcoenmgngargarcarttyaa
ywsnacnttymgngtﬁgtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargar
tayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtneccngcenecnathgaraaracnathwsnaaracna
arggncarcenngngarcencargintayacnmtnoconeenwsnmgngargaratgacnaaraa
ycoargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayecenwsngayathgengtngartgggar
wsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggmwsnt
tyttymtntaywsnaarminacngtngayaarwsnmgntggcearcarggnaaygtnttywsntg
ywangtnatgecaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwgnooenggn
aar

Uy-22 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:596)
cargtncarmtngtngarwsnggnggngangtngtncarconggnmgnwsnmbnmgnmtnwsnt
gygoengoenwsnganttyvacnttywsnwantayggnatgcaytgggtnmgncargenconggnaa
rggnmtngartgggtngenttyathwsngaygayggnwsnacnaartaytaygoengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnatgaayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngcngtntaytaytgygdﬁmgnwsntaytaygaywansnggntayta
yvtayvggnttygaytaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggn
cenwengtnifyeoenmingeoneontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggnt
gymtngtnaargaytayttycecngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnws
nggngtncayacnttycoengengtnmtnecarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtn
acngtnocnwsnwsnaaytityggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcenwsna
ayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyecencentgycongencc
necengtngenggneoenwsngtnttymntiyeconccnaarconaargayacnmtnatgathwsn
mgnacnccngargtnacntgygingtngtngaygtnwsncaygargaycengargtnecarttya
aytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttyaa
ywsnacnttymgngtngtowsnotnmtnacngtngtnecaycargaytggmtnaayggnaargar
tayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnecengencecnathgaraaracnathwsnaaracna
arggncarcenmgngarecncargtntayacnmtinecocnconwsnmgngargaratgacnaaraa
ycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggar
wenaayggncargecengaraayaaytayaaracnacnceconconatgmtngaywsngayggnwant
tyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggecarcarggnaaygtnttywsntg
ywsngtnatgcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsncenggn
aar ' '

FIGURE 14K
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Un-23 beavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NG:597)
cargtncarmingtngarwsnggnggnggngtngtncarconggnmgnwsnminmgnmenwsnt
gygcengenwsnggntityacnttywsnwsntayggnatgcaytygggtnmgnecargencenggnaa
rggnmtngartgggtngengtnathtogtaygayggnwsnaayaartaytaygongaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngengtntaytaytgygenmgnaaygtnathgaytaytggggnoargg
nacnmingtnacngtnwsnwangenwsnacnaarggnecenwsngtnttyeoenmtngenoontgy
wsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengonmtnggntgymtngtnaargaytayttyccngarce
- cngtnacngtnwsntggaaywsnggngenntnacnwsnggngtnecayacnttycengengtnmt
'ncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggnacn
caracntayacntgyaaygtngaycayasarcoenwinaayacnaargtngayaaracngtngarm
gnaartgytgygtngartgyccnecnigycengencencengtngenggneonwsngtnttymt
nttyccnecnaarcongargayacnmtnatgathwenmgnacneongargtnacntgygtngtn
gtngaygtnwencaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayggngingargtne
ayaaydornaaracnaarcenngngargarcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmt
nacngtngthcaycargaytggminaayggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaargan
minccngenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarcenmgngarcencargtnt
ayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaa'
rggnttytaycenwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncarcengaraavaaytay
aaracnacnecnecnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtng
ayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgecaygargenmincayaa
yecaytayacncaraarwsnmbnwsnmtnwsnconggnaayr '

Un-24 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:598)
cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarcCnggnmgnwsnmtnmgnmtnwsnt'
gygengenwsnggnttyacnttywenwsntaygavatgeaytgggtinmgnecargencenggnaa
rggnmtngartgggtngengtnathtggtaygayggnwsnathaartaytaygengaywsnatn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngcngtntaytaytgygcnmgnggnggngcnacnggngcngartaytt
vearcaytggggncarggnacnmingtnacngtnwsnwsngonwsnacnaarggrcoenwsngin
ttycoenmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmetnggntgymtngtna
argaytayttycongarcoengtnacngtnwsntggaaywsnggngenminacnwsnggngtnca,
vacnttyccngengtnmbncarwsnwsnggnmtnt aywsnmtnwsnwsngtngtnacngtneon
wsnwsnaayttyggnacncaracntayvacntgyaaygtingaycayaarcenwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarngnaartgytgygtngartgycancentgyeongencencengtnge
nggncenwsngtntitymtnttyecconochaarconaargayvacnmtnatgathwsnmgnacneon
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycengargtncaerttyaaytagtayg
tngaygygngtngargtncayaaygcnaaracnaarcoenmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtneaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayvaarggnmtnccengenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggnearc
cnmgngarcconcargtntayacnminecnoeonwsnmygngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayconwsngayathgengtngartgggarwsnaayggn
carcongaraayaaytaysaracnacncecenconatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarminacngtngayaarwsnmgntggearcarggnaaygtnttywesntgywsngtnat
geaygargoennmtneayagycaytayacncaraarwsnminwsnmtnwenconggnaar

FIGURE 14L
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Un=25 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D N(:598)
cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngingtncarconggnmgnwsnminmgnmtnwsnt
gygcngonwsnggnttyacnttywanwentaygayatgcaytgggtnmgnecargeneenggnaa
rggnmtngartgggtngengtnathtggtaygayggnwsnathaartaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargéyaengcngtntaytaytgygcnmgnggnggngcnacnggngcngartaytt
ycarcaytggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngansnacnaarggnccnwsngtn
ttyconmingencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmenggntgymtngtna
argaytayttycongarcengtnacngtnwsniggaaywsnggngenmninacnwsnggngtnca
vacnttyccngengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecn
wsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaarg
tngayaaracagtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgyccongenecneengtnge
nggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacncdn
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtayg
tngayggmgtngargtncaYaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnachtt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggamtncengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarccncargtntayacnmtnccncanSnmgngaxgaratgacnaaraaycargtnws
-nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarWsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacnccenccenatgntngaywsngayggnwsnttyttymtne
aywsnaarmtnacngtngaysarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnminwsnecnggnaar

Uyn-26 heavy chain nuclestide sequence (SEQ ID NO:599)
cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarcenggnmgnwsnmtnmgnmtnwsnt
gygengenwsnggnttyacnttywsnwsntayggnatgeaytgggtnmgncargencenggnasa
rggnmtngartgggtngengtnathtggtaygayggnwsnaayaartaytaygoengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcengargayacngengtntaytaytgygtnmtnmtntggttyggngaracnttygayta
viggggncarggnwsnmtngtnacngtnwsnecngenwsnacnaarggnecnwsngtnttyccen
mtngencontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggntgymtngtnaargayt
ayttycongarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtncayacntt
yccngcngtﬁmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsn
aaytt?ggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgycengeneencengtngenggnec -
nwsngtnttymtnttyccnccnaarcenaargayacnmtnatgathwsnmgnacncengargtn
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtnecarttyaaytggtaygtngayg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwesngtnmtnacngtngtnecaycargaytggntnaayggnaargartayaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtnccngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarccnmgng
arcencargtntayacnmtneocncenwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnac
ntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncarcen
garaayaaytayaaracnacnccenecnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmbnwgnntnwsneenggnaar

FIGURE 14M




" | 126/233

Ui-27 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D NG:600)
cargtncarmtngingarwsnggnggnaggngtagtnearcoenggnmgnwsnmtnmgnminwsnt
gygengenwsnggnttyvacnttywsnwsntayggnatgcaytbggginmgneargeneenggnaa
rggmmtngartgggtngcngtnathtggwsngayggnWsmaayaartaytaygcngaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngavaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngengtntaytaytgygonmgnaayminecenttygaytayigggganca
rggnacnmingtinacngtnwsnwsngenwsnacnaargagneenwsngnt tycenmtingencen
tgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaargaytayttyeeng
arcongtnacngtnwsntggaaywsnggngenminacnwsnggngtncayacnttyccngengt
nmtncarwsnwsnggnmontaywsnmtnwsnwsngtngtnacngonecnwsnwsnaayttyggn
acncaracntavacntgyaaygtngaycayaarconwsnaayacnaargtngayasaracngtng
armgnaartgytoygthgartgyccencontgyocngenconcengtngonggnecnwsngtntt
ymtnttyconeenaarcenaargayacamtnatgathwsnmgnacnoongarginacntgygtn
gtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayggngtngarg
tncayaaygcnaaracnaarcenngngargarcarttyaaywsnacnttymgngtngitnwsngt
nmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaary
ggnmtncengenecenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarconmgngarcencarg
| tntayacnmtnccncochwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmbnacntgymtngt
naarggnttytaycoenwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncarccngaraayaay
tayaaracnacncencenatgmtngaywsngayggnwesntyttymtntaywsnaarmtnacng
tngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcaygargcnmtnca-
yaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnccnggnaar

Un-28 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:601)
cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarcoenggamgnwsnmtamgnmtnwsnt
gygcngcnwsnggnttyacnttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rggnmtngartgggtngengtnathtgggaygayggnwsnaaycartaytayacngaywsngtn
aarggnmgnttyacngtnwsnmgngayaaywsnaargayacomtnttymtincaratgaaywsnm
tnmgngengargayacngengtntaytaytgygenmgnwsnecaytayggnggngaytaygavta
yitayggnatggaygtntggggncarggnacnacnginacngtnwsnwsngcenwanacnaarggn
cenwsngtnityconmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggnt
gymtngtnaargaytayttyccngarcoengtnacngtnwantggaaywsnggngenmtnacnws
nggngtncayacnttycengengtinminearwanwenggnmintaywagnntnwsnwangtngtn
acngtnecnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsna
ayvacriaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgycengcncc
necengtngenggneenwengtnttyminttycenccnaarcenaargayacnmtnatgathwsn
mgnacncocngargtnacntgygingtingtngaygtnwsncaygargaycocngargtncarttya
aytggtaygingayggngtngargtncayaaygocnaaracnaarcenmgngargarcarttyaa
ywsnacnttynmgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggminaayggnaargar
tayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtncengencenathgaraaracnathwsnaaracna
arggncarconmgngarcencargtntayacnmtnocencenwsnmgngargaratgacnaaraa
ycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycecnwsngayvathgengtngartgggar
wsnaayggncarccngaraayaaytavaaracnacneccenoecnatgmtngaywsngayggnwsnt
tyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnetywsntg
ywsngtnatgcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsncenggn
aaxr
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Up-29 heavy chain nucieofide sequence (SEQ 1D NO:602)
cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarconggnungnwsnmenmgnmtnwsnt
gygengenwsnggnttyacnttywsnwentayggnatgecaytgggtnmgncargcnecnggnaa
rggnmtngartgggtngcngtnathtggtaygayggnwsnaayaarmgntaygtngaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaywsnaaraayacnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcngargayacngcngtntaytaytgygcnmgngayggntggcarcarcargcnccntt
ygaytavtggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngonwsnacnaarggnecnwsngtn
ttyconmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtna
argaytayttycongarccecngtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtnea
vacnttycongengtnmincarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtneon
wsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtingaycayaarconwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngaxtgyccnccntgyccﬁgcnecnccngtngc
nggneenwsngtnttymnttycenconaarconaargayacnmtnatgathwsnmgnacnecn
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtayg
tngayvogngingargtneayaaygcenaaracnaarconmgngargarcarttyaaywegnacntt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggntnaayggnaargartayaartgy
aargtnwenaayaarggnmtnecengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarccencargtntayvacnmtnconceoenwgnngngargaratgacnaaraaycargtinws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayconwsngayathgengtngartgggarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacnecenccenatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggearcarggnaaygtinttywsntgywsngtnat
graygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnntnwsnmtnwsnocnggnaalr

Un-30 heavy chain nucleotide sequence (SEQ I NO:603)
Cargtncarmtngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnwsnmtnmgnmtnwsnt
gygengonwsnganttyacnttymgnwsncayggnatgcaytgggtnmgncargonoconggnaa
rggnmtngartgggtngcngtnathtggtaygayggnwsnaayaaraaytaygcngaywsngtn
mgnagnmgnttyacnathwenmgngayaaywsnaaraayacnmtngaymtncaratgaaywsnm
tnmgngcengargayacngengtntaytaytgygenmgntggggnathwsngencenttygaytyg
viggggncarggnacnmingtnacngtnwsnwsngonwsnacnaarggnececnwsngtnttyeoon
mtngcnbcntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcxmtnggntgymtngtnaargaYt
avttyceongarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngonmtnacnwesnggngtneayacntt
yccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtncénwénwsn
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarconwsnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgycengeneoncengtngenggnec
nwegngtnttymtnttycconccnaarccnaargayvacnmtnatgathwsnmgnacneengargtn
acntgygingtngtngaygtnwsncaygargaycengargtncarttyaaytogtaygtngayg
gngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt .
ngtnwsngtnmtnacngtngtnecaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaargtn
wenaayaarggnmtncengencecnathgaraaracnathwsnaaracnaarggnearconmgng
arconcargintayacnmtneecneenwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnminac
'ntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggncarccn
garaavaaytayaaracnacncenccocnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsana
armtnacngtngayaarwsnmgntggearcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcayga
rgenmincayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsneonggnaar
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Up-31 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D N(O:604)
gargtncarmtngtngarwsnggnggnggnmntngtncarcenggnggnwanmtnmgnminwsnt
gygengenwsnggnttyvacnttvwsngentaywsnatgaaytggginmgneargenocnggnaa
rggnmtngartgggtnwsntayathwsnwsnwsnggnmgnacnathtaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnminttymtncaratgaaywsnm
tnmgngaygargayvacngengintaytaytgygenmtntgggencenttygaytaytggggnea
rggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtnttyccnmtngcnccn
tgywsnmgnwsnacnwsngarWSnacngcngcnmtnggntgymtngtnaargaytayttyccng
arccengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtncayacnttycengengt
nmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsawsnaayttyégn
acncaracntayacntgyaaygtngaycayasarcenwsnaayacnaargtngayaaracngtng
armgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcnggnccnwsngtntt
ymtnttyccnecnaarconaargayacnminatgathwesnmgnacnecongargtnacntgygin
gtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayggngtngarg
tncayaaygcnaaracnaarconmgngargarcartitysaywesnacnttymgngtnginwsngt
nmtnacngtngtncaycargaytggntnaayggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaar
ggnmtanccengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarconmgngarconcarg
tntayacnmtnocneenwsnmgngargaratgacnaaraayecargtnwsnmtnacntgymtngt
naarggnttytayccnwsngayathgeongtngartgggarwsnaayggncarccngaraayaay -
tayaaracnacnconccnatgmingaywsngayggnwsnstyttymintaywsnaarmtnacng
tngayvaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcaygargenmtnes
yaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnoccnggnaayxr

Uy-32 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:605)
gargtncarmtngtngarwsnggnggnggnmtngtncarccnggnggnwsnmtnmgnmtnwsnt
gygcngenwsnggnttyvacnttywsnwsntaywsnatgaaytgggtnngrecargencoenggnaa
rggnmtngartgggtnwsncayathwsnwsnwsnwsnmgnacnathtaytaygcongaywsngtn
aarggnmgnttyaénathwsnmgngayaaygcnaaraaywsngtntaymtncaratgaaywsnm
tﬁmgngaygargayacngcngtntaytaytgygcnmgngayggntayaaytggaayggnggngg
naaytaytayggnatggaygintggggncarggnacnacngtnacnginwsnwsngonwsnacn
aarggnconwsngtnttyconmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngongonm
tnggntgymtngtnaargaytayttyccngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngonme
nacnwsnggngtnecayacnttycongoengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtneccenwagnwsnaayttyggnacnearacntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargtngayasaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccneentgycce
ngcnccocnecongtngenggneenwsngtnttymtnttycenccnaarconasrgayacnmtnatyg
athwsnmgnacnccengargtnacntgygtngtngtngaygtnwsnecaygargayeongargtng
arttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtﬂgtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnminoecngencenathgaraaracnathwsna
aracnaazggnearccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccﬁwsnmgngaxgaratgac
nasraaycardgtnwsnmtnacntgymtngtnaarggntiytaycoenwsngayathgengtngar
tgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacncenccnatgmtngaywsngayyg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggecarcarggnaaygtntt
ywsntgywsngtnatgeaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsn
ccnggnaar '
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Un-33 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:606)
gargtncarmtngtngarwsnggnggnggnmtngtnecarcenggnggnwsnmtnmgnmtnwsnt
gygoengenwsnggnttyvacnttywesnwsntaywsnatgaayigggtnmgnecargencenggnaa
rggnmtngartgggtnwsncayathwsnmgnwsnwsnmgnacnathtaytaygcngaywsngtn
aarggnmgntiyvacnathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnmintaymtncaratgaaywsnm
tnmgngaygargayacngcngtntaytaytgygenmgngayggntaysaytggaayaayggngg
ntaytaytayggnatggaygtintggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngenwsnacn
aarggnocnwsngtnttyconmingencent Jywsnmgnwsracnwsngarwsnacngengonm
tnggntgymtngtnaargaytayttyccngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngcenmt
nacnwsnggngtncayacnttyecongengtnmincarwsnwsnggnmintaywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtncenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgyce
ngencecneengtngenggneenwsngtnttymtnttyccncenaarcecnaargayacnmtnatyg
athwsnmgnacncengargtnacntgygtngtngtangaygtnwesncaygargaycongargong
arttyasytgogtaygtngaygongtngargtncayaaygonaaracnaarcoenmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyasargtnwsnaayaarggnmincoengenccenathgaraaracnathwsna
aracnaarggncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayvathgengtngar
tgggarwsnaayggncarcongaraayaaytayvaaracnacnocencenatgmtngaywsngayg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggecarcarggnaaygtntt:
ywentgywsngtnatgcaygargenmincayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnminwsen
conggnaar :

Uu-34 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:606)
gargtnecarmtngtngarwsnggnggnggnmtngtncarooenggnggnwsnminmgnmitnwsnt
gygengenwsnggnttyvacnttywsnwsntaywsnatgaaytgggtnmgneargencenggnaa
rggnmtngartgggtnwsncayathwsnmgnwsnwsnmgnacnathtaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwenmgngayaaygenaaraaywsnmtntaymtncaratgaaywsnm
tnmgngaygargayacngengtntaytaytgygenmgngayggntayvaaytggaayaaygangg
ntaytaytayggnatggaygtntgggygnecarggnacnacngtnacngtnwsnwsngonwsnacn
aarggnoonwsngtnttycenmtngoneentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenm
tnggntgymtngtnaargaytayvttyccngarcoengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmt
nacnwsnggngincayvacnttyecengengtomincarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwen
gtngtnacngtncoenwsnwsnaaytityggnacncaracntayacntgyaaygtngaycavaarc
cnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyceneoentgyca .
ngenconcengtngenggnoecnwsngtnttymtnttyvecnccnaarcenaargayacnminatg
athwsnmgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtnc
arttyvaavtggtaygtngayggngingargtincayaaygcnaaracnaarcenngngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtnecaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwesnaayaarggnmtnecengeneenathgaraaracnathwena
aracnaarggncecarconmgngarccencargtntayacnmineonoenwsnmgngargaratgac
naaraaycarginwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccecnwsngayathgengtngar
tgggarwsnaayggncarcongaraayaaytayaaracnacncenccnatgmtngaywsngayg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayvaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
ywgntgywsngtnatgcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwgnmtnwsn
cenggnaar

FIGURE 140Q
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Uy-35 heavy chain pucleotide seguence (SEQ ID NO:607)
cargtncarmincargarwsnggnecnggnmtagtnaaroonwsnearacnmbnwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgnecarcaycc
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsnacntaytayaayccnwsn
mtnaarwsnmgngtnacnathwsngtngayacnwenaaraaycarttywsnmtnaaymbtnwsnw
sngtnacngengengayacngengtntaytaytgygenmgnggnecntaytayggnatggaygt
ntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwesngenwsnacnaarggnecnwsngtnttyeen
mingoncentgywsnngnwsnacrnwsngarwsnacngengenmenggntgymingtnaargayt
ayttycongarcendgtnacngtnwsntggaaywsngongenmbnacnwsnggngtncayacntt
veongengtnmtnecarwsnwsnggnmtntaywsnminwsnwsngtngtinacngtnetnwsnwsan
aayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarconwgnaayacnaargtngaya
aracngtngarmgnaartgytgygtﬂgartgyccaccntgyccngcnccnccngtngcnggncc
nwsngtnttymtnttyccneccnaarcenaargayacnmtnatgathwsnmgnacneengargin
acntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtaygtngayg
gngtngargincayaaygcnaaracnaarconmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngt
ngtnwsngtnmtnacngtngtneaycargaytggntnaayggnaargartayvaartgyaargtn
wsnaayaarggnmtncecngcnccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarccnmgng
arccncargtntayacnmtnoceoncenwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmenac
ntgymtngtnaarggnttytayconwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncaroen
garaayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsna
armtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggmaaygtnttywsntgywéngtnatgcayga
rgcnnmtncayaaycaytavacncaraarwsnminwsnmnwsnococnggnaar

Un-36 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:608)
cargtncarmtncargarwsnggncecnggnmbngtnaarcecnwancaracnominwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnmgnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcaycc
nggnaarggnmtngartggathggntayathtaycaywsnggnwsnacntaytayaayconwsn
mtnaarwsnmangtnaavatogwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnw
sngtnaéngchCngayacngcngtntaytaytgygcnmgngcnmtnmgnggnathgtnmtnat
ggtntaygtnmtnggngcnmtngayathtggggncarggnacnaargtnacngtﬂwsnwsngcn
wsnacnaarggnecenwsngtnttycoenmtngencont gy wsnmgnwsnacnwsngarwsnacng
cngcenmmtnggntgymtngtnaargaytayttyccngarcengtnacngnwsntggaaywsngg
ngcnmtnacnwsnggngtnecayacnttyeengengtnmtnearwesnwsnggnmintaywsnmin |
anwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngayc
ayaarconwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncc
ntgyccngenceoncengtngonggnecnwsngtnttymtnttyconcecnaarcenaargayacn
mtnatgathwsnmgnacnecongargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayceng
argtncarttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaaxcCnmgnga
rgarcarttyzaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtn
aayggnaargartayasartgysargtnwsnaaysarggnmtnecngenecnathgaraaracna
thwsnaaracnaarggncarcenmgngarccencargtntayacnmtnocnconwsnmgngarga
ratgacnaaxaaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcn
gtngartgggarwsnaayggnearccengaraayvaaytayaaracnacnecenccenatgmtngayw
. engayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaa
yginttywsntgywsngtnatgcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsn
mtnwsncecoenggnaar

FIGURE 14R
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Un=37 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:608) -
cargtncarmtncargarwsnggnecnggnmtngtnaarconwsnearacnmtnwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnmgnggnggntaytaytggwsniggathmgnearcayec
nggnaarggnmtngartggathggntayathtaycaywsnggnwsnacntaytayaayccnwsn
mtnaarwsnmgngtnaayatgwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnw
sngtnacngcngengayacngengintaytaytgygenmgngenmtnmgnggnathgtnmtnat
ggtntaygtnmtnogngenmtngayathtggggnecarggnacnaargtnacngtnwsnwsngen
wsnacnaarggnecenwsngtinttycenmtngoncontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacng
cngenmtnggntgymtngtnaargaytayttycongarcengtnacngtnwsntggaaywsngg
ngcnmtnacnwsnggngtncayacnttyccngchgtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtn
wsnwsngtngtnacngtnoonwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngayc
avaarconwsnaayacnaargingavaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyconca
ntgyccengencencengtngenggneenwsngtnttymtnttycencenaarccnaargayacn
mtnatgathwsnmgnacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtinwsnecaygargayceng
argtﬂcarttyaaytggtaygtngaYggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgnga
rgarcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtn
aayggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtneengenccenathgaraaracna
thwsnaaracnaarggncarccnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngarga
ratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsrngayathgen
gtngartgggarwsnaayggnéarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngayw
sngayggnwsnttyttymtntaywsnaarminacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaa
ygtnttywsntgywsngtnatgeaygargenmtnecayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsn
mtnwsnoconggnaar

Un-38 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:609)
cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaatccnwsncaracnmtnwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntavtaytggwsntagathmgncarcayce
nggnaarggnmtngartggathggntayathtaytaywsnggnwsnacntaytayaayccnwsn
mtnaarwsnmgngtnacnathwsngtngayacnwsnaaxaaycarttywsnmtnaarmthsnw
sngtnacngengengayacngengtntaytaytgygenmgngaygaracngtngtnmgnggnmt
nathmgntavigytayggnatggaygintggggncarggnacnacngtinacnginwsnwsnigon
wsnacnaarggnccnwsngtnttyccnmtngéncCntgywsnmgﬂwsnacnwsngarwsnacng
cngenmtnggntgymtingtnaargaytayttiycoengarcengtnacngtnwsntggaaywsngg
ngenmtnacnwsnggngtneayacnttyecngengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtn
wsnwsngtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngayc
ayaarcenwsnaayacnaargtngavaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyecnce
ntgyccongecncocncengtngonggneenwsngtnttymtnttyconconaarcenaargayacn
mtnatgathwsnmgnacncengargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccng
argtncarttyaavtggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarconmgnga
rgarcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtn
aayggnaargartayaartgyaargtnwenaayvaarggnmtnecngencenathgaraaracna
thwsnaaracnaarggncarconmgngarcencargtntayacnminocnccnwsnngngaryga
ratgacnaaraaycargtannmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcn
gtngartgggarwsnaayvggnoarcongaraayaaytayaaracnacnceencenatgmtngayw
sngayvggnwsnttyvttymtintaywsnaarmtrnacngtngayaarwsnmngntggcarcarggnaa
ygtntitywsntgywsngtnatgecaygargenmincayaaycaytayacncaraarwsnminwsn
mtnwsnconggnaar

FIGURE 148



132/233

. Ugp-39 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:610)

cargtncarmtncargarwsnggnecnggnmtngtnaarcoenwsncaracnmnwsnmtnaayt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwesnggnggntaytaytggwsntggathmgnecarcaycce
nggnaarggnmingartggathggntayvathcaytaywsnggnwsnacntaytayaayconwen
mtnaarwsnmgnathacnathwsngengayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnaayw
sngtnacngengengayacngengtntaytaytgygonmgngayngnagnggnggngaytaygyg
nmgnatggaygtntggggncarggnacnacnginacnginwsnwsngonwsnacnaarggnoeon
wsngtinttyoconmtngoneont gywsnmgnwesnacnwangarwsnacngcngenmtnggntgym
tngtnaargaytayttyceongarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngcenmtnacnwangg
ngtncayacnttycongengtonmincarwsnwsnggnmbntaywsnmtnwsnwsngtngtnacn
gtnecenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcenwsnaaya
cnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccncc
ngtngcnggnecnwsngtnttyminttyccenccnaarcocnaargayacnmtnatgathwsnmgn
acncocngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsnecaygargayccngargtncarttyaayt
ggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaareenmgngargarcarttyaayws
nacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartay
aartgyaargtnwsnaayaarggnntncengenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarg
gncarcconmgngarconcargtntayacnminecneenwsnmgngargaratgacnaaraayca
rgtowsnmtnacntgyminginaarggnttytayceonwsngayathgongtngartgggarwsn
aayggncarcengaraayvaaytayaaracnacncencenatgmtngaywsngayggnwsnttyt
tymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgyws
ngtnatgcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsneconggnaar

Up-40 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:611)

cargtncarmtncargarwsnggneengonmtingtnaarcenwsncaracnminwsnmtnaays
gvacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcayce
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaytaywsnggnwsnacntaytayaaycenwsn
_ mtnaarwsnmgnathacnathwsnocngayvacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnaayw
sngtnacngengengayacnaendgtntaytayvigygenmgngaymgnggnggnggngaytaygyg
nmgnatggaygtntggggncarggnacnacnginacngtnwsnwsngocnwsnacnaarggnocn
wsngtnttyccnmtngcnccntgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngcngcnmtnggntgym
tngtnaargaytayttycecengarcengtnacngtnwsnt ggaaywsnggngenminacnwsngg
noetncayvacnttycengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtaacn
gtncenwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcenwsnaaya
cnaargtngdyaaracngtngarmgnaartgybgygtngartgyconcentgyccngenecned
ngtngenggnecnwsngtnttymtnttyccnecnaarconaargayacnmtnatgathwsnmgn
acnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttYaayt
ggtaygtngayggngtngargtﬁcayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaayWs
nacnttymgngingtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartay
aartgyaargtnwenaayaarggnmtncengenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarg
gncarconmgngarccncargtntayvacnmincecenecenwsnngngargaratgacnaaraayca
rgtnwenminacntgymingtnazarggnttytaycenwsngayathgoengtngartgggarwsn
aayggncarcongaraayaayvtayaaracnacneonccnatgmtngaywsngayggnwsattyt
tymtntaywsnaarmtriacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgyws
ngtnatgcaygargenmtneaysaycaytayacncaraarwsnminwenmtnwsnecnggraar

FIGURE 147
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- Up-41 heavy chain ngcleogide seguence (SEQ ID NO:612)
cargtncarmtncargarwsnggnecnggnmingtnaarcenwsnearacnmbnwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcayce
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsnacntaytayaaycenwsn
mtnaarwsnmgnathacnaarwsngtngayvacnwsnaaraaycarttywesnmenaarmtnwsnw
sngtnacngengengayacngengtntaytaytgygoenmgnwsnaayaaytayggntgytityge
nmtntggggnmgnggnacnmingtnacngnwsnwengonwsnacnaarggnecnwsngtnety
cenmtngonoontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaarg
aytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywénggngcnmtnacnwsnggngtncayac

nttyccongongtnmtncarwsnwsnggnmbntaywanmtnwsnwsngtngtnacngtncenwsn

wsnaavttyggnacncaracntayacntgyaaygingaycayaarconwsnaayacnaarging
ayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngcngg
nccnwsngtﬁtEYmtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccngar
gtnacntgygingtngtngaygtnwsncaygargayccengargtncarttyaaytggtaygeng
ayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymg
ngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaar
gtnwsnaayaarggnmtncecengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggnecarcenm
gﬁgarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmt
nacntgymtngtnazrgontityvtaycoenwsngavathgoengtingartgggarwsnaayggnoay
ccngaraayaaytayaaraénacnccndcnatgmtngaYWsngayggnWSnttyttymtntayw'
snaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntiywsntgywsngtnatgea
ygargenmbtneayaaycaytavacncaraarwsnmtnwsnmtnwsneonggnaar

Uy-42 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:613)

cargtncarmtncargarwenggnconggnmtngtnaarcenwsnearacnmtnwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgnecarcayce
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsnacntaytayaayceonwsn
mtnaarwsnmgnathacnaarwsngtngayacnwesnaaraaycarttywsnmtnaarminwsnw
sngtnacngengcongayvacngengtntaytaytgygoenmgnwsnaayaaytayggntgyttyge
nmtntggggnmgnggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtntty
cenmtngoncontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtnaarg
aytavityoeongarcengtnacnginwsniggaaywsnggngenminacnwenggngtncayac -
nttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccnwsn
wsnaayvttyggnacncaracntayacntgyaaygingaycayaarcenwanaayacnaargtng
ayvaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyconcentgycengenceneengtngongyg
nccnwsngtnttymtnttyccnccnaarcCnaargayadnmtnatgathwsnmgnacnccngar
gtnacntgygingtngtngaygtnwsneaygargaycocngargtncarttyaaytggtaygtng

ayggngtngargtncayaaygonaaracnaarconmgngargarcarttyaaywsnacnttymg -

ngtngtnwsngtnmtnacngtigtnecaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgyaar
gtnwsnaavaarggnmtncongoencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggnecarcenm
-gngarccncargtntayacnminconconwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmt
nacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengtngartgggarwsnaayggncar
ccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngayWSHgayggnwsnttyttymtntayw
snaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgca
yvgargonmincayaaycaytavacncaraarwsnminwsnmtnwsnceccnggnaar

FIGURE 14U
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Uy-43 heavy chain nucleotide sequence (SEG 1D NO:614) : _
cargtncarmtncargarwsnggneonggnmtngtnaarconwsncaracnmtnwsnminacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgnrecarcayce
nggnaarggnmtngartggathggntayathcaytaywsnggnwsnacntaytayaaycenwsn
mtnaarwsnmgngtnacnathwsngingayacnwsnaaraaycarttywsrimtnaarmtnwsnw
sngtnacngcngcngayacngcngtntaytaytgygcnwsnggntayaaytayggnmtntayta
vtaygaywsnwsnggntayccnwsntaytaytayggnatggaygtntggggncarggnacnacn
gtnacngtnwsnwsngonwsnacnaarggnoeonwsnginttycenmingencoent gywsnmgnw
snacnwsngarwsnacngcecngenmtnggntgymingtnaargaytayttyocongarcengtnac
ngtnwesntggaaywsnggngenmbinacnwesnggngtncayacnttycengengtnmincarwsn
wsnggnmintaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtneonwsnwenaayttyggnacncaracnt
ayvacntgyaaygtngaycayaarcenwsnaavacnaargtngayasaracngtngarmgnaartg
yvitgygtngartgyconceontgycongonooneengtngenggneenwsngtnttymtnttycen
ccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacneongargtnacntgygingtngtngayy
tnwencaygargayccongargtnearttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygce
naaracnaarconmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtn
gtncaycargaytggmtnaaYggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccng
cnecnathgaraaracnathwsnaaracnadrggncarcenmgngarccncargtntayvacnmt
nconconwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggntty
taycoenwsngavathacongtngartgggarwsnaayggncarcengaraayaaytayaaracna
cncenccnatgmtngaywsngaygonwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngingayaarws
nmgntggearcarggnaaygtinttywsntgywsngtnatgcaygargecnmtncayaaycaytay
acncaraarwsnmtnwsnmtnwsneoenggnaar ' '

Unu-44 beavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NG:615)
cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtnacnt
gyacngtnwsngonggnwsnathwsnwesnggngaytaytaytggaaytgggtnmgncarcaycc
nggnaarggnmtngartggathggntayvathtaytaywsnggnggnacntaytayaayoonwsn
mtnaarwsnmgngtnacnathwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnttyw
sngtnacngengengayacngengtntaytiytgygenmgnacntaytaygayathmonacngg
ntayocnttytaytitygaytaytgggencarggnacnmbingtnacngtnwsnwsngenwsnacn
aarggncenwsnginttycoenmingeneonigywenmgnwsnacnwengarwsnacngengonm
tnggntgymtngtnaargaytaytitycengarcengtnacngtnwantggaaywsnggngenmt
nacnwanggngtncayacntiyeengoengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsn
gtngtnacngtneonwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyvaaygtngayecayaarc
cnwsnaayacnaargtﬁgayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncCntgycc'
ngcencencengtngenggneocnwsngtnttymtntoyconoecnaarccnaargayacnminaty
athwsnmgnacnceccongargtnacntgygtngingtngayginwsncaygargayoecngargtne
arttvaaytggtaygtngayggngtngargtrncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtncongcncecnathgaraaracnathwsna
- aracnaarggncarcoenmgngarccncargtntayacnmtneenconwsnmgngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengengar
tgggarwsnaayggncarccengaraayaaytayaaracnacncencecnatgmtngaywsngayg
gnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggearcarggnaavgtntt
ywentgywsngtnatgecaygargonmtnecayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsan
conggnaar '
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- Uy-45 heavv chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:616)

cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsncaracnmtnwsnmtnacnt
gyacngtnwsnggnagnwsnathwsnwenggngaytaytavtggaaytgggtnmgncarcaycc
nggnaarggnmtngartggathggntayathtaytaywsnggnggnacntaytayaayconwsn
mtnaarwsnmgngtnacnathwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarminttyw
sngtnacngengcongayacngengtntaytiytgygonmgnacntaytaygayathmtnacngg
ntayccnttytayttygaytaytggggncarggnacnmingtnacngtnwsnwsngonwsnacn
aarggnconwsngtnttyoonmingencontgywsnngnwsnacnwsngarwsnacngongennm
tnggntgymtngtnaargaytayttyccngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmt
nacnwsngogngtncayacntiyecoengengtnntncarwsnwsnggnmtntaywsnontnwsnwsn
gtngtnacngtnecnwenwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgycc
ngcnecnoengtngenggneenwsngtnttymtnttyccncenaarccnaargayacnmtnatyg
athwsnmgﬁacnccngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtﬁc
arttyvaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarca
rttyaaywgnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaaygan
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngencenathgaraaracnathwsna
aracnaarggnearcenmgngarcencargtntayvacnmbnecncenwsnmgngargaratgac -
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayvathgengtngar
tgggarWsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngaywsngayg
gnwsnityttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
ywsntgywsngtnatgcaygargenmtnecayaaycaytayacncaraarwsnminwsnmtnwsn
cenggnaar :

Uy-46 heavy chain nucleotide seguence (SEQ ID NO:617)
cargtncarmtncarCartggggn§cnggnmtnmtnaarcansngaracnmtnwsnmtnacnt
“gygengtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggathmgncarcencenggnaa
rggnmtngartggathggngarathaaycaywsnggnwsnacnaaytayaaycenwsnmtnaar
wsnmgngtnacnathwesngtngayacnwsnaaraaycarttywsnminaarmtnwsnwsngtna
cngongongayvacngengtntaytaytgygenmgnggnggntaywsnwenwentggtaytggtt
ygaycentggggncarggnacnmtngtnacnginwsnwangenwsnachaarggneenwsngtn
ttyccnmtngcnccntgywsnmgﬁwSnacﬁWsngarwsnacngcngcnmtnggntgymtngtna
argaytayttyccngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngtnca
vacnttyceengengtnmincarwsnwsnggnmintaywsnminwesnwsngtnginacngtneen
wsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarcoonwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycoencentgyccngenceneongtnge
nggnccnwsagtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccn
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccngargtncarttyaaytggtayg
tngeyvggngtiigargtncayaaygcnaaracnaarcoenmagngargarcarttyaaywsnacntt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtnecaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
gargtnwsnaayaarggnmtnccengcenccenathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc.
cnmgngarcencargtntayacnmtnconconwsnngngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggn
carcongaraayaavtayaaracnacncconecnatgmtngaywsngayvggnwahtbtyttymint
aywsnaarmtnacngingayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
gcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsncocnggnaar
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Uy-47 heavy chain nucleotlde sequence (SEG ID NO: 618)
cargtncaxmtnoarcartggggngcnggnmtnmtnaarccnwsngaracnmtnwsnmtnacnt
gygengtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggathmgnearcoencenggnaa
rggnmtngartggathggngarathaaycaywsnggnwsnacnaaytayaayccnwsnmtnaar
wsnmgngtnacnathwsngtngavacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnwsngtna -
cngengengayvacngengtntaytaytgygonmgnggnggntaywsnwsnwsntggttytggtt:
ygayccntggggncarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggmccnwsngtn
ttyconmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtna
argaytayvttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtnca
vacnttycengongtnmtnocarwsnwsnggnmtntaywsnmntnwesnwsngtngtnacngtnecon
wsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygingartgycencontgycengencenecengtnge
nggnconwsngtnttymtnttyconconaarccnaargayacnminatgathwsnmgnacncen
gargtnacntgygingtngtngaygtnwsncaygargaycecengargtncarttyaaytggtayg
tngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt'
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaybtggmtnaayggnaargartayaartgy
aarginwsnaayaarggnmtnccengencenathgarearacnathwsnasaracnaarggnearc
_cnmgngarccncargtntayacnmtnccnccnwsnmgngargaratgacnaaraayéargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgengtngartgggarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacnccnccnatgmtngansngayggnwsnttyttymtﬂt
'aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
geaygargcenmtneayaaycaytayvacncaraarwsnmtnwsnmtnwsncecenggnaar

Ugp-48 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:618)
cargtncarmtncarcartggggngenggnmtnminaarcenwsngaracnmtawsnmtnacnt
gygcengtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggathmgnecarcencenggnaa
rggnmingartggathggngarathaaycaywsnggnwenacnaaytayvaaycenwsnmtnaar
wsnmgngtnacnathwéngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnwsngtna
cngcngengavacngengtntaytayvtgygenmgnognggntaywsnwenwsntggttytggtt
yvgayvecentggggnearggnacnminginacnginwsnwangenwsnacnaarggnecnwsngen
ttyconmtngoncentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggntgymtngtna
argayvtayttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsngengtnca
yacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggﬁmantaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccn_
wsmwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarccnwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcnccnccngtngc'
- nggncenwsngtnttyminttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnéon
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayecengargtncarttyaaytggtayg
tngayggngtngargtncayaaygenaaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnacontt
ymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnwenaayvaarggnmtncongenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggrcarc
cnmgngarcencargintayvacnminconcenwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggn
carcongaraayaaytaysaracnacncenccnatgmntngaywsngayggnwsnttyctymtnt
aywshaarminacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnat
geaygargenmbncayaaycavtayacncaraarwsnminwsnmtnwsnoeenggnaayr
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Uyp-42 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:618) _
cargtncarmtncarcartggggrngenggnminmtnaarcenwsngaracnmoowsnmtnacnt
gygcngtntayggnggnﬁSnttywsnggntaytaytggwsntggathmgncarccnccnggnaa
rggnmtngartggathggngarathaaycaywsnggnwsnacnaayvtayaayconwsnminaar
wsnmgngtnacnathwengtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmbnwsnwsngtna
cngengengavacngengtntaytavtgygenmgnggngontaywsnwesnwsntggttytggtt
ygayccontggggnecarggnacamtngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggneonwsngtn
tiyvoonmtngencontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtna
argaytayttycoengarcoengtnacngtnwsntggaaywsnggngenminacnwsnggngtnea -
yacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnccn
wenwsnaayttyggnacncaracntayvacntgyaaygtngaycayaarcenwsnaayacnaarg
tngayvaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncentgyccngencencocngingc
nggncenwsngtnttymtnttycencenaarcenaargayacnomtnatgathwsnmgnacneen:
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycengargtnecarttvaaviggtayg
: tngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt'
yongngtngtnwsngtnmtnacngtngtncayecargaytggmtnaaygagnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggnmtnoccngcenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarconcargtntayacnminceoncenwasnngngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayeonwsngayvathgengtngartgggarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacncenccnatgmingaywsngayggnwsnttyttymtnt
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywSHgtnat
gcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnntnwsnmtnwsnecnggnaar

Un-50 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:618)
cargtncarmtncarcartggggngcenggnmtnminaarconwsngaracnmtnwsnmtnacnt
gygengtntayggnggnwsntfywsnggntaytaytggwsntggathmgnecarcenecenggnaa
rggnmtngartggathggngarathaaycaywsnggnwsnacnaavtayaaycoenwsnminaar
wsnmgngtnacnathwengtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwsnwsngtna
cngcngcngayacngéngtntaytaytgygcnmgnggnggntaywsﬂWsnwsntggtthggtt
yvgayccntggggnecarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngonwsnacnaarggnecnwsngtn
ttycoenmtngoncontgywsnmgnwenacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtngtna
argayvtayttyccngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtnea
vacnttycecengengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecn
wsnwsnaayttyggnacncaracntayvacntgyaavgtingaycayaarconwgnaayacnaarg
tngavaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycencentgyoongenconcengtnge
nggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnccn
gargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycangargtncarttyaaytggtayg
tngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyéaywénacntt
yrgnagtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtinaayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayvaarggnmtncongencconathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarc
cnmgngarcconcargtntayacnminconconwsnngngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgcngtngartgggarwsnaayggn
carccngaraayaaytayaaracnacnecncenatgmtingaywsngayggnwsnttyttyment
aywsnaarmtnacngingayaarwsnmgntggecarcarggnaaygnttywsntgywsngtnat
gcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnecnggnaar
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‘Uy=51 heavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NO:619) :
cargtncarmtncargarwsnggnecnggnmingtnaarcenwsngaracnmtnwsnminacnt
gyacngtnwsnggnggnwsnathwsnwsntaytaytggwsntggathmgnecarccongenggnaa
rggnmtngartggathggnmgnathtayacnwsnggnacnacnaaytayaayccnwsnmtnaar
wsnmgngtnacnatgwsngtngayacnwsnaaraaycarttywsnmtnaarmtnwanwsngtna
cngongeongavacngengintaytayvtgygoenmgngayggntaywsntayggncaytaytayta
vtayggnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngtnwsnwsngenwsnacnaarggn

" conwsngtnttyconmtngencontgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengoenmtnggnt
gymtngtnaargaytayttybcngarccngtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnws
nggngtncayacnttycengengtnmtnecarwsnwsnggnmtntaywsnminwesnwengtngtn
gongtneonwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygingayoayaarconwsna
ayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccnccntgyccngcncc
neengtngenggneenwsngtnttymtnttyconcecnaarocnaargayacnmtnatgathwsn
mngnacneengargtnacntgygtngtngtngayginwencaygargayccngargtnecarttya
avtggtayvgingayggngtngargtncayaaygonaaracnaarconmgngargarcarttyaa
ywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtmgtncaycargaytggmtnaayggnaargar
tayaartgyaarginwsnaayaarggnmtnecngenccenathgaraaracnathwsnaaracna
arggncarcenmgngarconcargintayacnmtnoecnccnwsnmgngargaratgacnaaraa
yeargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwengayathgengtngartgggar
wshaayggncarccngaraayaaytayaaracnacnceenecnatgmtngaywsngayggnwsnt
tyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaastnmgntggcarcarggnaaYgtnttywsntg

ywengtnatgcaygargenmtncayaaycaytayacnearaarwsnmtnwsnmtnwsncenggn
aar

Up-52 heavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NO:620)
cargtncarmtncargarwsnggnccnggnmtngtnaarccnwsngaracnmtnwsnmtnacﬂt
gyacngtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnggnwsntaytggwsntggathmgncarcence
nggnaarggnmtngartggathggntayvathtaytaywsnggnwsnacnaaytayaaycenwsen
mtnaarwsnmgngtnacnathwsnathgtnacnwenngnaaycarttywsnmtnaarmtnwsnw
sngtnacngcngcngayacngengtntaytaytgygenngnwsngenmtnmgntayttygaytyg
gmtnttywsngaygtnwsngayvathtggggnearggnacnatggtnacngtnwsnwsngenwsn
acnaarggnccnwsngtnttyccﬁmtngcnccﬁtgywshmgnwsnacﬁwsngarwsnacngcng
cnmtnggntgymingtnaargaytayttycengarcengtnacngtnwsntggasaywsnggngae |
'nmtnaansnggngtncayacnttyccngcngtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsn
wsngtngtnacngtneenwsnwanaayvttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycaya
arccnwghaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyceoncentyg
yocngonconocongingenggneonwsngtnttymtnttyccncocnaarccnaargayacnmin
atgathwsnmgnacncengargtnacntgygtngtngtingaygtnwsncaygargayccngarg
tncarttyaaytggtaygtngaygogngtngargtincayaaygcnaaracnaarcenmgngarga
recarttyaaywsnacnttymgngtagtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtinaay
ggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnutncoengenccenathgaraaracnathw
sndaracnaarggncarcenmgngarcencargtntayacnmtnoecncenwsnmgngargarat
gacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgengtn
gartgggarwsnaayggncarcengaraayaaytayaaracnacnceencenatgmtngaywsng
ayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygt
nttywsntgywsngtnatgcaygargenmtnecayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtn
WSNCcnggnaay
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Un-53 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:620)
cargtncarmtncargarwsnggneonggnmtnginaareonwsngaracnmtnwsnmtniacnt
gyacngtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnggnwsntaytggwsntggathmgncarccnce
nggnaarggnmtngartggathggntayathtaytaywsnggnwsnacnaaytayaaycconwsn
mtnaarwsnmygnotnacnathwsnathgtnacnwesnmgnaayearttywsnmtnaarmtnwsnw
sngtnacngengongayacngengtntaytaytgygenmgnwsngenmenmgntayttygayvtg
gmtnttywsngaygtnwengayathtggggncarggnacnatggtnacngtnwsnwsngenwsn
acnaarggnccnwsngtnttyconmtngencentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngong
cnmtnggntgymtngtnaargaytayttyccngarCcngtnacngtnwsntggaaywsnggngc1
nmtnacnwsnggngtncayacnttycongengtnmtncarwsnwenggnmentaywsnminwsn
wsngtngtnacngtneconwsnwsnaayttyggnacncaracntayvacntgyaaygtngaycaya
arconwsnaavacnaargtngavaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyeconcentg
yoongoncoencoongtngenggneoonwsnginttymtnttyconecnaarconaargayacnmen
atgathwsnmgnacnocngargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargayccengarg
tncarttyaaytggtaygtngayggngtngargtnecayaaygonaaracnaarcoenmgngarga
rcarttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggmtinaay
ggnaargartavaartgvaargtnwsnaayaarggnmtneongenccenathgaraaracnathw
snaaracnaarggncarccnmgngarccncargtntayacnmtnécnccnwsnmgngargarat
gacnaaraaycargbtnwsnmtnacntgymingtnaarggntiyiayconwengayathgongtn
gartgggarwsnaayggncarccngaraayaaytayaaracnacncencenatgmtngaywsng
ayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygt
nttywsntgywsngtnatgcaygargcnmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtn
wsncenggnaar

Up-54 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:621)
gargtncarmtngtncarwsnggngcngarmtnaaraarccnggngarwsnmtnaarathwsnt
gyaarggnwsnggntaymgnttyacnwsntaytggathggntgggtnmgncaratgocnggnaa
rognmtngartggatgggnathathtaycongaygaywsngayacamgntaywsnconwsntty
cargoncargtnacnathwsngcongayaarwsnathwsnacngentaymtncartggwsnwsnm
tnaargenwsngayacngcnatgtaytaytgygenmgnearaarwsntayggntaywsntaytt
ygaytaytggggnéarggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacnaarggnccnwsngtn
ttycecnmtngoncentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymengtna
argaytavttyccocngarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngenmtnacnwsnggngtnea, -
vacnttyccengongtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecon
wgnwsnaayttyggnacncaracntayacnigyaaygingaycayaarconwsnaayacnaarg
tngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyeconcontgyoongenceneengtnge
nggncenwsngtnttyminttyccnccnaarccnaargavacnmtnatgathwsnmgnacncen
gargtnacntgygtngtngtngavgtnwsneaygargayeengargtnecarttyaavtggtayg
tngayggngtngargtncayaaygdnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacntt
ymgnginginwsngtnmitnacngtngtnecaycargaytggmtnaayggnaargartayaartgy
aargtnwsnaayaarggnmtncengencenathgaraaracnathwsnaaracnaarggnearc
T cnmgngarcconcargtintayvacnmtnecneonwsnmgngargaratgacnaaraaycargtnws
nmtnacntgymtngtnaarggnttyvtayeenwasngayathgengtngartgggarwsnaayggan
carccongaraayaaytayaaracnacncencenatgmtngaywsngayggnwsnttyttymeint
aywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcearcarggnaaygtnttywentgywsngtnat
geaygargenmtneayaaycecaytavacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnconggnaar
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Uy-55 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:622)
gargtncarmtngtncarwsnggngengargtinaaraarcenggngarwsnmtnaarathwsnt
gyaarggnwsnggntaywsnttyacnwsntaytggathggntgggtnmgnearatgoenggnaa
rggnmtngartggatgggnathathtayecengaygaywengaygenmgntaywsneenwsntty
carvggncargtnacnathwsngengayvaarwsnathaayvacngentaymtncartggwsnwsnm
tnaargcocnwsngayacngcnatgtaytaytgygenmgncarggntayggnwsnggntggggnta
yitygaytaytggggncarggnacnmntngtinacngtnwsnwsngonwsnacnaarggnecnwsn
gtnttycenmtngoncentgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenmtnggntgymtng
tnaargaytayttycengarcengtnacngtnwsntggaaywsnggngcnmtnacnwsnggngt
ncayacnttycongongtnmtncarwsnwsnggnmintaywsnminwsnwsngtngtnacngtn
cenwenwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycaysarcoenwsnaayacna
argtngayaaracngtngarmgnaartgytgyvgtngartgyceneentgycengencenaeengt
ngcnggnccnwsngtnttymtnttyccnccnaaréCﬂaargayacnmtnatgathwsnmgnacn_
cengargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycengargtncarttyaaytggt
aygtngayggngtngargtncayaaygonaaracnaarcenmgngargarcarttyaaywsnac
nttymgngtngtnwsngtnmtnacngtngtncaycargaytggminaayggnaargartayaar
tgyaargtnwsnaayaarggnmtncongenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggne
arconmgngarconcargtntayvacnminocnconwsnmgngargaratgacnaaraaycargt
nwanmtnacntgymtngtnaarggnttytaycenwsngayathgengtngartgggarwsnaay
ggncarccngaraayaaytayaaracnaénccnccnatgmtngaywsngayggnwsnttyttym
tntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggecarcarggnaaygtnttywsntgywsngt
natgcaygargenmtncayaaycaytavacncaraarwsnmtnwsnmtnwsnceornggnaar

Uy-56 heavy chain nucleotide sequence (SEQ 1D NO:623)
gargtncarmtngtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngarwsnmtnaarathwsnt
gyaarggnwsnggntaywsntityvacnwsntaytggathggntgggtnngnearatgecenggnaa
rggnmtngartggatgggnathathtayccnggngaywsngayathmgntaywsncenwsntty
carggneargtnacnathwengongayaarwsnathwenacngentayminecartggwsnwsnm
tnaargcnwsngayacngcnatgtaytaytgygoenmgnearggnmtngengtngenggnacnws
ntaytaytaytaytayggnatggaygtntggggncarggnacnacngtnacngthsnwsngcn'
wsnacnaarggrnececnwsngtnttyeonmtngencoentgywsnmgnwasnacnwsngarwsnacng
cngenmtnggntgymtngtnaargaytayttycongarcengtnacngtnwsntggaaywsngg
ngenmtnacnwanggngtncayacntitycengenginmbncarwsnwsnggnmtntaywsnmtn
wsnwsngtngtnacngtnconwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngayc
ayaarccnwsnaayacnaargtngayaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgyccncce
ntgyccngeonconcengtngenggneenwsngtnttyminttyocnecnaarconaargayacn
mtnatgathwsnmgnacncengargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycong
argincarttyaaytagtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarconmgnga
rgarcarttyaaywsnacntbtymgngtngtnwengtnmtnacngtngtncaycargaytgamin
aayggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnccngenccnathgaraaracna
thwesnaaracnaarggncarcenmgagarcencargintayacnmbncenconwsnmgngarga
ratgacnaaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayccnwsngayathgen
gtngartgggarwsnaayggncarcocngaraayaaytayaaracnacnccnecnacgmingayw -
sngayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacngtngayaarwsnmgntggcarcarggnaa
ygtnttywsntgvwsngtnatgcaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsn
mtnwsnccnggnaar

FIGURE 14AB



141/233

Un-57 beavy chain nuclectide sequence (SEQ ID NG:624)
cargtncarmtncarcarwsnggnconggnntngtnaarconwsncaracnmtnwsnmenacnt
gygcenathwsnggngaywsngtnwsnwsntaywsngengcentggaaytggathmgncarwsncc
nwsnmgnggnmtngartggmtnggnmgnacntaytgymgnwsnaartggtayaaygaytaygcn
gtnwsngtnaarwsnmgnathacnathaayvoongayacnwsnaaraaycart LywsSNmLncarm
tnaaywsngtnacnccngargayacngengtntaytaytgygonmgngayngngengtngengg
ntaytaytayggnatggaygtntggggncarggnacnacngtnabngtnwsnwsngcnwsnacn
aarggnccnwsngtnttyccnmtﬂgcnccntgywsnmgnwSnacnwsngarwsnacngcngcnm
tnggntgymtngtnaargaytayttycengarcengtnacnginwsntyggaaywsnggngenmt
nacnwsnggngtncayacnttyccngengtnmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwesnwsn
gtngtnacngtnccnwsnwsnaayttyggnacncaracntayacntgyaaygtngaycayaarc
cnwsnaayvadnaargingavaaracngtngarmgnaartgytgygtngartgycenceentgycc
" ngenecnceengtngenggneonwsngtnttymtnttyconcenaarcenaargayacnmtnatg
- athwsnmgnacncengargtnacntgygtngtngtngaygtnwsncaygargaycongargtne
arttyaaytggtaygtngayggngtngargtncayaaygcnaaracnaarcenmgngargarca
rttyaaywsnacnttymgngtngtnwsngtnmtnacngingtncaycargaytggmtnaayggn
aargartayaartgyaargtnwsnaayaarggnmtnocngenccnathgaraaracnathwsna
aracnaarggncarcenmgngarconcargtntayacnmtinconconwenmngngargaratgac
naaraaycargtnwsnmtnacntgymtngtnaarggnttytayecenwsngayathgengtngar .
tgggarwsnaayggncarcoengaraayaaytayaaracnacneencenatgmtngaywsngayg
gnwsntityttymtntaywsnaarmtnacngtngavaarwsnmgntggcarcarggnaaygtntt
vwsntgywsngtnatgeaygargenmtncayaaycaytayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsn
cenggnaar

Uy-58 heavy chain nucleotide sequence (SEQ ID NO:604)
gargtncarmtngtngarwsnggnggnggnmtngtncarccnggnggnwsnmtnmgnmtnwsnt
gygcecngenwsnggnttyacnttywsngentaywsnatgaayvtgggtnmgneargoncenggnaa
rggnmtngartgggtnwsntayathwsnwsnwsnggnmgnacnathtaytaygongaywsngtn
aarggnmgnttyacnathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnmtnttymtncaratgaaywsnm
tnmgngaygargayacngcngtntaytaytgygcnmtntgggcnccnttygaytaytggggnca'
rggnacnmtngtnacngtnwsnwsngcnwsnacaaarggﬂccnwsngtntthcnmtngcnccn
Lgywsnmgnwsnacnwsngarwsnacngengenminggnbgymtngtnaargaytayttyoong
arccngtnadngtnwsntggaansnggngcnmtnaanSnggngtﬂcayacnttyccngcngt
nmtncarwsnwsnggnmtntaywsnmtnwsnwsngtngtnacngtnecenwsnwsnaayttyggn
acncaracntayacntgyaaygtngaycavaarcenwsnaayacnaargtngayaaracngtng
armgnaartgytgygtingartgycencentgycongencencengtngengancenwsngtntt
ymtnttyconecnaarccnaargayacnmtnatgathwsnmgnacnocngargtnacntgygtn
gtngtngaygtnwsncaygargayveengargtnearttyaaytggtaygtngayggngtngarg
tncayaaygcnaaracnaarccnmgngargarcarttyaaywsnacnttymgngtngthsngt
nmtnacngtngtncaycargaytggminaayggnaargartayaartgyaargtnwsnaayaar
ggnmtncengenccnathgaraaracnathwsnaaracnaarggncarccnmgngarccncarg
. tntayvacnmtnecnconwsnmgngargaratgacnaaraaycargtinwsnmbtnacntgymingt
naarggnttytaycenwengayvathgoengtngartgggarwsnaayggnoarcocngaraayaay
tayaaracnacnccncenatgmtngaywsngayggnwsnttyttymtntaywsnaarmtnacng
tngayaarwsnmgntggcarcarggnaaygtnttywsntgywsngtnatgcaygargcnmtnca
yvaaycayvtayacncaraarwsnmtnwsnmtnwsncoenggnaar

FIGURE 14AC




1421233

U-V -1 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:625)
gaygtngtnatgecancarwsncenytnwenyvtneongtncanytnggnecarcengenwsnathw
sntgymgnwenwsncecarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaaytggttycarca
rmgncecenggnearwsnecnmgnmgnytnathtayaargtinwsnaaytgggaywsnggngtnoon
gaymgnttyaayggnwsnggnwsnggncangaYttycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsncancaytggecnathecanttyggncarggnca
nmgnytngarathaar

U-V1 -2 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:626 _
gaygtngtnatgecancarwsneenytnwsnytneengtnecanytnggncarccengenwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaaytggttycarca
rmgnccnggncarwsncCﬁmgnmgnytnathtayaargtnwsnaayt9ggaywsnggngtnccn
gaymgntiywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytnaarathwesnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyathcarggncancaytggeencancanttyggnearggnea
nmgnytngarathaar

U-V -3 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:627) _
gaygtngtnatgcancarwsncenytnwsnytneengtneanytnggnecarcecngenwsnathw
sntgymgnwenwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaavtggytncarca
rmgnconggncarwsneenmgningnytnathtayaargtinwsnaaytgggaywsnggngtnccn
gaymonttywsnggnwsnggnwasnggncangayttycanytnasrathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarggncancaytggccnathcanttyggncarggnca
nmgnytngarathaar

U-V; -4 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:627)
gaygtngtnatgecancarwsncecenytnwsnytnecngtnecanytnggnecarcengenwsnathw
sntgymgnwsnwsnecarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaaytggytncarca
rmgneccenggnearwsneenmgnmgnytnathtayaargtnwsnaaytgggaywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwsnggannggncangayttycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarggncancaytggccnathcanttyggncarggnca
nmgnytngarathaar

U-Vy -5 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:628)
Gayathgtnatgcancarcanccenytnwsnytnwsngtnecancenggncarcengenwsnathw
gntgyaarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntaytggtayytnca
raarccnggncarcencencarytnytnathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggngtnocn
gaymgnttywsnggnwenggnwsnggneangayttycanytrnaarathwsnmgngtngargong
argaygtnggngtntaytaytgyatgecarggnathcarytnecentgywsnttyggnecarggnea
naarytngarathaar
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- U-V; -6 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:629)
“gayathgtnatgcancarcanconytnwsnytnwsngtncancenggncearcengenwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantaYytntaytggtayytnca_
| raarconggnearconcencaryinyinathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggricangayttycanytnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathcarytnccnytncanttyggnggnggnca
naargtngarathaar

U-Vy -7 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:629)
gayathgtnatgcancarcanccnytnwsnytnwsngtncanccnggncarccngcnwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntaytggtayytnca
raarccnggncarccnccncarytnytnathtaygargtnwsnaaymgnttywsnggngtnccm
gaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgecarwsnathcarytnecnytncanttyggnggnggrica
naargtngarathaar

U-V, -8 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NOG:630)
gavathgtnatgcangcarcancenythwsnytnwsngtncanconggncarcengenwsnathw
sntgyvaarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntaytggttyytnca
raarconggncarconcencarcenytnathtaygargtnwsnaaymgnttywasngangtneen
gaymgnttywsnggnwesnggnwsniggncangaytiycanytnaarathwsnmgngtngargeng -
argaygtnggngtntaytaytgyatgecarwsnathcaryinecnathcanttyggnecayggnca
nmgnytngarathaar '

U-Vi-9 lioht chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:630)
gayvathgtnatgcancarcanccnytnwsnytnwsngtncancenggncarcengenwsnathw
sntgyaarwsnwsncarwsnytnytnecaywsngayggnaarcantayytntaytggttyytnca
raarconggnearcencencarcenytnathtaygargtnwsnaaymgnt tywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwenggnwenggncangayttycanytnaarathwenmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcarwsnathcarytnccnathcanttyggncayggnca
nmgnytngarathaar : o

U-¥-11 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ I} NO:631)
gayathcaratgcancarwsnconwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtneanathe
antgymgngcnwsncarggnathgeonaaytayytngentggtaycarcaraareocnggnaargt
necenaaryinytnathtaygingenwsncanytncarwsnggngtneconwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggneangayttycanytncanathwsnwesnytncaroecngargaygingeneant
aytaytgycaraaytayaaywsngcncenttycanttyggneconggneanaargtngayathaa
r : :
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U-V,-12 lisht chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:632)
gayathcaratgcancarwsnconwsnwenytnwengenwsngtnggngaymgngtncanatha
thtgymgngenwsncarggnathwsnaaygayytngentggtaycarcaraarcconggnaargt
nccnaarytnytnathtaygengenwsncanytnecarwsnggngineccnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarcengargaygtngencant
avtaytgycaraartayaasywsngtnecenytncanttyognggnggncanaargtngarathaa
r ' '

U-V; -13 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:633)
aayathgtnatgcancarcanccnytnwansnccngtncanytnggncarccngcnwsnathw
sntgymgnwsnwsncarwsnytngtnecaywsngayggnaaycantayytnwsntggytncarca
rmgncenggncearcencenmgnytnytnathtayaarathwsnaaymgnttywsnggngtnecen
gaymgnttywsnggnwsnggngenggneangayttycanytnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcargcncancaxttyccnoaycanttyggnccaggnca
naargtngayathaar '

U-V-14 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:633)
-aayvathgtnatgcancarcancenytnwsnwsncengtncanytnggnecarcengenwsnathw
sntogymgnwsnwsncarwsnytngtncaywsngayggnaayvcecantayytnwsntggytncarca
rmgnccnggncarcencenmgnytnytnathtayaarathwsnaaymgnttywsnggngtneen
gaymgnttywsnggnwsnggngcnggncangayttycanytnaarathwsnmgngtngargcng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcargcncancarttyccncaycanttyggnccnggnca
naargtngayathaar

U-V~15 light chain variable region nuclectide seguence (SEQ ID NO:634)
garathgtnatgcancarcancenytnwsnwsnecngtncanytnggnearcengenwsnathw
sntgymgnwsnwencarwsnyingincaywsngayganaaycantayytnwsntggytncarca
rmgnecnggncarceneenmgnytnytnathtayasarathwsnaaymgnttywsnggngtnoen
gaymgnttywsnggncanggngenggncangayttycanytnaarathwsnmgngtngargeng
argaygtnggngtntaytaytgyatgcargcncancarttyccncaycanttyggnggnggnca
neargtngarathaar

U-V1-16 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NOG:635)
garathgtnytrncancarwsnocnggneanytnwenynwancenggngarmngngencanytnw
sntgymgngcnwsncarcangtnathwsnwsntayytngentggtaycarcaraaroenggnea
rgcncoenmgnytnytnathwenggngenwsnwenmgngencanggnatheengaymgnttywsn
ggnwsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnmgnytngarcengargayttygeng
tntaytaytgycarcartayggnwsnwsnccnmgncanttyggncarggncanaargtngarat
haar
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U-V,-17 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:636)
garathgtnytncancarwsnccnggncanytnwsnytnwsnccnggngarmgngcncanytnw
sntgymgngcnwsncarwsnginwsnmgnytngentggtaycarcaraarccnggncargencd
nmgnytnytnathtayggngcnwsnmgnmgngcncanggnathccngaymgnttywsnggnwsn
ggnwsnggancangayttycanytncanathwsnmgnytngarccngargayttygengtntayt
aytgycarcartayggnwsnwsneenmonwsnttyggnecarggncanaarytngarathaar

U-V1-18 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:637)

gayathcaratgcancarwsncconwsnwsnytnwsngenwsngthggngaymgngtnceanathe
antgymgngcnwsncarggnathmgnaaygayytnggntggtayCarCaraarccnggnaargd
‘necnaarmgnytnathtaygengenwsnwsnytncarwsnggngtneonwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangarttycanytncanathwsnwsnytncarccngargayttygcncaﬂt
- aytaytgyytncarcayaaywsntayccnecencanttyggncarggnecanaargtngarathaa
r : :

U-V-19 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:638)
gayathgtnatgcancarwsncongaywsnytngengtnwsnytnggngarmgngcncanatha
ayigyaarwsnwencarwsngtnytntaywsnwanaayaayaaraaytayytngtntggtayca
rcaraarccnggncarccnccnaarytnttyathtaytgggcnwsncanmgngarwsnggngtn
congaymgnttycanggnwsnggnwsnggnceangayttycanytnecanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngcngtntaytaytgycarcartaytaywsnttyccntggcantthgneargg
ncanaargtngarathaar

U-V,-26 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:638)
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyvaarwsnwencarwshgtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngtntggtayca
rcaraarcdnggncarccnccnaarytnttyathtaytgggcnwsncanmgngarwsnggngtn '
cengaymgnttycanggnwsnggnwsnggneangayttycanytnoanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngcngtntaytaytgycarcartaytaywsnttyccntggcanttyggncargg
ncanaargtngarathaar

U-V;-21 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:639)
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnwgncarwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngentggtayca
rcaraarconggncarccnccnaarytnytnathtaytgggoenwsncanmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsﬁggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngengtntaytaytgycarcartaytaywsnecancantggcanttygancargg
ncanaargtngarathaar
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U-V-22 light chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NG:640)
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngengtnwsnytnggngarmgngencanatha
aytgyaarwsnwencaraaygtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngentggtayca
rcaraarconggncarconccnaarytnytnathtaytgggenwsncanmgngarwsnggngtn
cengaymgnttywesnggnwsnggnwsnggnecangayttycanytncanathwsnwenyonecarg
cngargaygtngcngtntayttytgycarcartaytayggncanccnmgncanttyggncargg
ncanaargtngarathaar

U-V-23 lish¢ chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:641)
gayathgtnatgcancarwsncongaywsnytngengtnwsnytnggngarmgngencanatha
aytgyaarwsnwsncearaaygtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngentggtayca
rearaarconggncarccenecnaarytnytnathtaytgggenwsnecanmgngarwenggngtn
cengaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytnearg
cngargaygtngengtntayttytgycarcartaytayggnecancenmgneanttyggneargg
ncanaargtngarathaar

U-V; -24 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:642)
gayathgtnatgecancarwsncongaywsnytncangtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngentggtayca
recaraarcenggncarccenceonaaryinytnathtaytgggenwsncanmgngarwsnggngtn
congaymgnttyggnggnwsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytnearg
cngargaygtngcngtntaytaytgycarcartaytaywsnathwsnmgncanttyggncargg
ncanaargtngarathaar

-V -25 light chain variable region nucieotide sequence (SEQ 1D NO:642)
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytncangtnwsnytnggngarmgmgcncanatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytngcntggtayca
rcaraarconggnecarcenccnaarytnytnathtaytgggonwsncanmgngarwsnggngen
congaymgnttyggnggnwsnggnwsnggneangayttycanytnecanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngcngtntaytaytgycarcartaytaywsnathwsnmgncanttyggncargg
ncanaargtngarathaar

U-V,; -26 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:643)
gayathgtnatgcancarwsncongaywsnytngengtnwsnytnggngarmgngencanatha
avigyvaarwsnwsncarwsnginytntayaaywsnaayaayvaaraaytayytngentggtayca
rcaraarconggncarconccnaarytnytnathtaytgggcnwsncanmgngarwsnggngin
ccngaymgnttywsnggnw5nggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarg
cngaygaygtngcngtntaytaytgycarcartaytaywsncancantggcanttyggnccngg
ncanaargtngarathaar
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U-¥y-27 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:644)
gavathgtnatgcancarwsncongaywsnyingengtnwanytnggngarmngngcncanatha
aytgyvaarwsnwsncarwsngtnytntavaaywsnaayvaavaaraaytayytngentggtayca
rcaraarcenggnearcenceenaarytnytnathtaytgggenwsncanmgngarwsnggngtn
cocngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayvttycanytneanathwsnwenytnearg
cngaygaygtngengtntaytaytgycarcartaytaywsnecancantggeanttyggneengg
ncanaargtngarathaar

U-V, -28 light chain variable region nuclestide sequence (SEQ ID NO:645)
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggngarmgngcncanatha
aytgyaarwsnwencarwsngtnytntaywsnwsnaayvaayaaraaytayyingentggtayca
rcaraarconggnearcencecnaargtnytnathtaytgggenwsneanmgnaarwsnggngtn
cengaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnceangayttycanytnecanathwsnggnytancarg
cngargavgtngenytntaytaytgycarcartaytaywsncanatgttywsnttyggnecargg
nicanaarytngarathaar '

U-V-29 light chain variable resion nucleotide sequence (SEQ ID NO:645)
gayathgtnatgcancarwsncongaywsnytngengtnwsnytnggngarmgngencanatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtinytntaywsnwsnaayvaavaaraaytayyingentggtayca
rcaraarcenggncarccencecnaargtnytnathtaytgggenwsnecanmgnaarwsnggngtin
cengaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncecangayttycanytnecanathwsnggnytncarg .
cngargaygtngcnytntaytaytgycarcartaytaywsncanatgttywsnttyggncargg
ncanaarytngarathaar

U-V,-30 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:646) :
gayathgtnatgrancarwsncengaywsnytngengtnwsnytnggngarmgngencanatha
ayvtgyaarwsnwencarwsngtnytngaywsnwsnaayaayaaraayvtayytngoentggtayca
‘rcaraarccnggncarconecnaarytnytnathtaytgggenwsncanmgngarwsnggngtn
ccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggnCangayttycanytncanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngcngtnttytaytgycaycartaytaywsncanccnytncanttyggnggngg
ncanaargtngcnathaar -

U-V).-31 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:646) _
gayathgtnatgrancarwsnocongaywsnytngengtnwsnytnggngarmagngencanatha
aytgyaarwsnwsncarwsngtnytngaywsnwenaayaayaaraaytayytingentggtayca
rcaraarcenggnoarcencenaarytnytnathtaytgggenwsncanmgngarwsnggngtn
cenigaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanyincanathwsnwsnytnearg
cngargaygtngengtnittytaytgycaycartaytaywsnecancenytncanttyggnggnagg
ncanaargtngcnathaar
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U-V1-32 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:647)
gayathgtnatgcancarwsnccongaywsnytngengtnwsnytnggngarmgngencanatha
aytgyvaarwsnwsnearwsnathytntaymenwsnaayaayaaraaytayytngentggtayca
roaraarconggncarconconaarytnytnathtayvtgggenwsngonmgngarwsnggngtn
congaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycanytnecanathwsnwsnytncarg
cngargaygtngengtntayttytgaycarcartaytityathcancenytncanttyggnggngg
ncanaargtngarathaar '

U-V-33 light chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NG:647)

gayathgtnatgecancarwsncocongaywsnytngengtnwsnytnggngarmgngcencanatha
aytgyaarwsnwsncarwsnathytntaymgnwsnaayaayaaraaytayytngcntggtayca
rearaarconggnecarcenecnaarytnytnathtaytgggenwsngenmghngarwsnggngtn
cengaymgnt tywenggnwesnggnwesnggnecangayttycanytneanathwsnwsnytnecarg
cngargaygtngengtntayttytgycarcartayttyvathcancenytncanttyvggnggngg
ncanaargtngarathaar

U-V; -34 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:648)
gayathcaratgcancarwsncoenwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncecanathc
antgymgngcnwsncargayathwsncaytayytngentggttycarcaraarccnggnaarge
nccnaarwsnytnathtaygengenwsnwanytncarwsnggngtncenwsnaarttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwenytncarcoengargayttygcneant
aytaytgycarcartayaayaaytaycenttycanttyggneconggnecanaargtngayathaa
r

U-V1-35 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:649)
gayathcaratgcancarwsncansnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtngcnathc
antgymgngcnwsncargayathwsnaaytayytngcnﬁggytncarcaraarccnggnaargc.
ncenaarwanytnathtaygengenwsnwsnytrcarwsnggngtneenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarcengargayttygencant
‘aytaytgycarcartayaaycantaycenttycanttyggneenggncanaaratggayathaa
r -

U-—V; -3¢ light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:650)
garathgtnatgcancarwsnccngcncanytnwsngtnwsnccnggngarmgngcncanytnw
sntgymgngenwsncarwsngtnwsnwanaayytngentggtaycarcargaycocnggncarge
ncocnmgnytaytnathtayggngonwsnmgnmgnaoconcanggnathcengonmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangarttycanytncanathwsnwsnytncarwsngargayttygengtnt
aytaytgycarcarcayaayaaytggccnccntggcanttyggncarggncanaargtngarat
haar
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U-V;-37 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:6350)
garathgtnatgcancarwsnccngcncanytnwengtnwsnconggngarmgngencanytnw
sntgymgngcnwsnocarwsngtnwenwenaayytngentggtaycarcargaycenggneardc
ncenmgnytnytnathtayggngenwsnmgnmgngencanggnatheengenmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnecangarttycanytnecanathwsnwsnytncarwsngargayttygengtnt
aytaytgycarcarcayaayvaaytggocncentggeanttyggncarggncanaargtngarat
haar. '

U~V -38 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NG:651) . _
. Gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsngtnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgymgngcnwsncargayathwsnmgntggytngentggtaycarcaraarccnggnaargc
ncocnaaryonytnathtaygongenwsnwsnytnecarwsnggngtncocenwsnmgntiywesnggn
wsnggnwsngancangayttycanytncanathwsnwsnytncarcecngargayttygencant
aytaytgycarcargcnaaywsnttyconconcanttyggnecarggncanaargtngarttyaa
r

U-V;-39 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:652)
gayathcaratgecancarwsnconwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngenwesncarwsnathwsncantayytnaaytggtaycarcaraarconggnaarge

nccnaartiyytnathtayvgongenwsnwenythcarwsnggngtneenwsnmgnttywsngan
| wsnggnwsnggncecangayttycanytncanathwsnwsnytncarccongargayttygengent
aytaytgycarcarwsncaywsngencenttiyc anttyggnc_cng'gncanaargtngayathaa
r

U-Vi-40 fight chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:653)

gayvathcaratgcancarwsnc ansnwsnytnwsngcnwsnyt’nggnga}mgngtncanathc
antgymgngcnwsncarcanathwsnathtayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaargce
necnaarytnytnathtaygengenwsnwsnytncarwsnggngtnecenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarcengargayttygencant
aytaytgycarcarwsntaywsncanytnc anttyggnggnggncanaargtngarathaax

U-V;-41 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:654)

~gayathcaratgcancarwsneonwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngenwsncarwsnathmgnwsntayytnaaytggtaycarcarmgneonggnaaygce
nccnaarytnytnathtaygongenwsnwsnytncarwsnggngtnecnwsnmgnginwsnggn
wsnggnwsnggneangayttycanytncanathmgnwenytncarcengargayttygencant
aytaytgycarcarwsntaywsnathcenytnecanttyggnggnggncanaargtngarathaa
r
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U-V; -42 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:655)

- gayathcaratgcancarwsncocnwsnwsnmgnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymghgenwsncarcanathwsnmgntayytnaaytggtaycarcaraarecnggnaargc
necnaarytnytnathtavoengonwsncanytncarwsnggngtoncoconwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanytnwsnwsnytncarccengargayttygoncant
aytaytgycarcarathtaywsncanwsnathcanttyggncarggncanmgnytngarathaa

Gayathcaratgcancarwsneonwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngenwsncarmgnathwenwsntayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaargc
ncenaargtnytnathtaygengarwsnwsnytncarwsnggngtnecenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwanggncangayttycanytncanathwsnwesnytncarcengargayttygencant
aytaytgycarcarwsntayathcanccnathecanttyggnecarggncanmgnytngarathat
h .

U-V-44 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:657)
gayathcaratgcancarwsnconwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngcnwsncarwsnathwsnmgntayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
ncenaarytnytnathtaycangonwsnwgnytncarwsnggngtncenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarccngaraayttygencant
aytaytgycarcarwsntayttycancenathcanttyggnecarggncanmgnytngarathaa
r .

U-V, -45 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:658)
gayathcaratgcancarwsneenwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngenwsncarwsnathwsnwsntayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
ncenaaryinytnathtaycangenwsnwsnytnearwsnggngtneenwenmgnttywsnggn:
wsnognwsnggncangayttyveanytncanttywsnwenytncarcengargayttygencant
aytavtgycarcarwsntayttywsncenathcanttyggncarggnecanmgnytngarathaa
r .

U-V; -46 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:659)
gayathcaratgcancarwsncenwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtnceanathe
antgymgngcenwsncarwsnathwsnwantayytnaaytggtaycarcaraarcenggnhaarge
nccnaarytnytnathtaycangenwsnwsnytncarwsnggngtneenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanytnwsnwsnytnearcengargayttygenwsnt
aytaytgycarcarwsnttytaycanccnathcanttyggnearggncanmgnytngarathaa
r
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U-V;-47 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:659)
gayathcaratgcancarwsnconwsnwsnyinwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngenwsncarwsnathwsnwsntayytnaaytggtaycarcaraarcocnggnaargc
necnaarytnytnathtaycangenwsnwsnytncarwsnggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanytncanytnwsnwsnytncarcdngargayttygcnwsnt
aytaytgycarcarwsnttytaycanccenathecanttyggncarggncanmgnytngarathaa
r

U-V; -48 lisht chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NO:660)
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcanngtnggngaymgngtncanathc
antgymgngcnwsncarwsnathwsnwentayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaargce
necnaaryinytnathtayecangtnwsnwsnytncarwsnggngtneccenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwenggncangayttycanyincanathwenwenytncarcengargaytbtygencant
aytaytgycarcarwsntayttycanccnathcanttyggnecarggnecanmgnytngarathaa
r

U-V-49 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NG:660)
gayathcaratgcancarwsnocconwesnwenytnwengonwsngtnggngaymgngtnecanathe
antgymgngconwsncarwsnathwsnwentayytnaaytggtaycarcaraarccnggnaargc
neenaarytnytnathtaycangtnwenwsnytncarwsnggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwesnggneangayttycanytnecanathwsnwsnytncarcongargayttygoncant
aytaytgycazcarwsntayttycanecnathcanttyggncarggncanmgnytngarathaa
r

U~V -50 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:660)
gayathdaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc

antgymgngcnwsncarwsnaﬁhwsnwsntayytnaaytggtaycarcaraarccnggnaargc-'

nccnaaxytnytnathtaycangtnwsnwsnytncarwsnggngtnccnwsnmgnttywsnggﬁ
wsnggnwsnggneangayttycanytncanathwsnwanytncarcengargayttygencant
aytaytgycarcarwsntayttycanccnathcanttyggncarggncanmgnytngarathaa

U-V1-51 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:661)
gayathcaratgcancarwsnccnwsﬁwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgymgngenwsncarwsnathwsnwsntayytnaaytggtaycarcaraarcconggnaarge
necnaarytnytnathtaycangenwsnwsnytncarwsnggngtnocenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangaytiycanytncanathwsnwsnytncarcongargayttygenwsnt
aytaytgycarcarwsntiytaygenccnathcanttyggnecarggncanmgnytngarathaa
r
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U-V;-52 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID N(G:661)
gayathcaratgcancarwsncenwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtnceanathe
antgymgngenwsncarwsnathwsnwsntayytnaaytggtaycarcaraarccnggnaargc
nccnaarytnytnathtaycangonwsnwsnytncarwsnggngtnocnwsnmgnt tywsngan
wsnggnwsnggncangayttycanytncanathwsnwsnytncarcongargayttygenwsnt
aytavitgycarcarwsnttytaygencecnathcanttyggnearggncanmgnytngarathaa
r

U-V-53 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:662)
gayathcaratgcancarwsneonwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgymgngcenwsnearwsnathwsnwentayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
nccnaarytnytnathtaycangenwsnwsnytncarwsnggngtnecoenwsnmgnttywsnggn

wsnggnwsnggncangayttyeanytneanadthwsnwsnytncarcongargayttygencant
'aytaytgycarcarwsntayttycanccnathcanttyggncarggncanmgnytngarathaa
r

U-V| -54 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ I NOG:663)
gavathearatgcancarwsneonwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgycargenwsncargayathwsnaaytayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaaryc
nccnaarvinytnathtaygaygenwsnaayytingarcanggngtneenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytncarcocngargayathgencant
-aytaytgycarcartaygaytayytncenttycanttyggneconggncanaargtngayathaa
r

U~V -55 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:663)
gayvathcaratgcancarwsnocnwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgycargeonwsncargayathwsnaayvtayytnaaytggtaycarcaraarccnggnaarge
ncenaarytnytnathtaygaygonwsnaayytngarcanggngtnoenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycantthanathwsnwsnytncarccngargayathgcncant
aytaytgycarcartaygaytayytncenttycanttyggnoecnggneanaargtngayathaa
r

U-V| -56 light chain variable region nucleetide sequence (SEQ 1D NO:664)
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggﬂgaymgngtncanathc
antgycargoenwsncargayathwsnaaywsnytnaaytggtaycarcaraarconggnaargc
ncengarytnytnathtaygaygonwsnaayytingarcanggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggnecangayttycanttycanathwsnwsnytncarcengargayvathgoncant
avtaytgycarcartgygaygayytnecenytncanttyggnggnggneanaargtngarathaa
o
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U-V, -57 light chain variable region nuclectide sequence (SEQ 1D NG:665)

gayathcaratgrancarwsncenwsnwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgycargcnwsneargayathwsngaytayytnaaytggtaycarcaraarcecnggnaargc
ncenaarytnytnathtaygaygonwsnaayyingarcanggngtneenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayitycanttycanathwsnwsnytncarcengargayathgencant
aytaytgycarcaytaygayaayytincenytnecanttyggnggnggncanaargtngarathaa
v , _

U-V;-58 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID N(O:666)
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtngcnathc
antgycargenwsncargayathwsnasaytayvytnaaytggtaycarcaraarccnggnasrge
nccnaarytnytnathtaygaygonwsnaayytngarcanggngtneenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytncarcengargayathgencant
avtaytgycarcartaygayaayyincenytncanttyggnggnggncanaargtngarathaa
r

-V, -59 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:666)
gayathcaratgcancarwgneonwsnwenytnwsngenwengtnggngaymgngtngenathe
antgycargenwsncargayathwsnaavtayytnaaytggtaycarcaraarconggnaarge
nccnaarytnytnathtaygaygeonwsnaayytngarcanggngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytncarcengargayathgencant
aytaytgycarcartaygayaaYytnccnytncanttyggnggnggncanaargtngarathaa
r

U-V; -60 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:667)
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgycargenwsncargayathwsnaaywsnytnaaytggtaycarcaraarccnggnaargc
nccnaarytnytnathtaygaygcannathytngarcanggngtncbnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwesngarcangavttycanttycanathwsnwsnytncarcengargayathgencant
aytaytgycarcartgygayathytncenytnwsnttyggnggnggncanaargtngarathaa
r . _

U-V,-61 light chain variable region nuclectide sequence (SEQ 1D NQO:668)
Gayathcaratgcancarwsnecenwsnwsnytnwsngenwangtnggngaymgngtncanathe
antgycargcnwsncargayathwsnaaywsaytnaaytggtaycarcaraarcenggnaarygc
ncenaarvitnytnathtavgaygenwsnaayytngarcanggngtncenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytnecarcoengargayvathgenecant
aytaytgycarcartaygayaayyvtncenytngenttyggnggnggneanaargtngarathmg
n
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U-V,-62 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:669) _ :
gayathcaratgcancarwsnoconwsnwsnyonwsngenwsngtnggngayggngtncanathc
antgycargcnwsncargayathcanaaytayytnaaytggtaycarcaraarcenggnaarge
nccnaaryinytnathtaygaygenwsnaayytngarcanggngtnecnwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwénwsnytncarccngargayathgcncant
aytaytgycarcartaygaywsnytnccnathcanttyggncarggncanmgnytngarathaa
r :

U-V) -63 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NQ:670)
gayathcaratgcancarWsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggngaymgngtncanathc
antgycargenwsncargayathwsnaaytayytnaaytggtayearcaraaryvtinggnaarge
nccnaarytnytnathcaygaygeonwsnaayytngarcangongtneccnwsnmgnt tywsnggn .
wsnggnwsnggncangayﬁtycanttycanathwsnwsnytncarccngargayathgcncant
aytaytgycarcartaygayaayytnccnathcanttyggncarggncanmgnytngarathaa
o :

U-V| -64 light chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID N(G:671)
gayathcaratgeancarwsnecenwsnwsnytnwesngenwsngtnggngaymgngtnecanathe
antgycargcnwsncargayathwsngaytayytnaaytggtaycarcaraarccnggnaarga
ncenaarytnytnathtaygaygenwsnaayytngarcanggnginecenwsnmgnttywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytnecarcongargayathgeoencant
aytaytgycarcaytaygayaayytnccnathcanttyggncarggnecanmgnytngarathaa
T :

U-V; -65 light chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:672)
gayathcaratgcancarwsnecenwenwsnytnwsngenwsngtnggngaymgngtncanathe
antgycargcenwsncargayathwsnaaywsnytnaayvtggtaycarcaraarcenggnaarge
nceenaarytnytnathtaygaygonwsnaayyingarcanggngtnecenwsnmgnt tywsnggn
wsnggnwsnggncangayttycanttycanathwsnwsnytncarccngargaYathgcncant
avtaytgycarcaytaygayaayytncenathecanttyggnecarggncanmgnytngarathaa
r .
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U-Vg-1 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:673)
cargtncarytngtncarwsnggngcengargtnaaraarcenggngenwsngtnaargtnwsnt
gyaargcnwsnggntaycanttycanwsntayggnathwsntgggtnmgnecargenecnggnea
rggnytngartggatgggntggathwsngenwsnaayggnaaycanaaytaygencaraarytn
cargaymgngtncanatgcancangaycanwsncanwsncangentayatggaryinngnwsny

,tnmgnwsngaygaycangcngtntaytaytgygcnmgngargayaaytggaaytayggnttytt
ygaytaytggggncarggncanytngtncangtnwsnws

U-Vyu-2 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:673)

cargtncarytngtncarwsnggngengargtnaaraarcenggngenwsngtnaargtnwsnt
gyaargcnwsnggntaycaﬁttycanwsntayggnathwsntgggtnmgncargcnccnggnca.
raggnytngartggatgggntggathwsngenwsnaayggnaaycanaaytaygencaraarytn
cargaymgngtncanatgcancangaycanwsncanwsncangcntayatggarytnmgnwsny
tnmgnwsngaygaycangcngintaytaytgygenmgngargayasaytggaaytayggnttytt
ygaytaytggggncarggnecanytngtncanginwsnwsn

U-Vg-3 heavy chain variable region nuclestide sequence (SEQ 1D NO:674)

cargtncayytngtncarwsnggngcengargtnaaraarcenggngenwsngtnaargtnwsnt
gyaargtnwsnggntaycanttycanggncaytayatgcaytggginmgncargenccnggncea
rggnytngartggatgggntggathaayccnaaywsnggnggncanaaytgygencaraartty -
- carggnmgnotncanatgcanmgngaycanwsnathwsncangentayatggarytnwsnngny
tnmgnwsngaygaycangengtntaytaytgygenmgnwsnathgengtngenytngaytaytg |
gggncaiggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vg-4 heavy chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:675)
cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarcenggngenwsngtnaargtnwsnt
gyaargcnwsnggntaycanttycanggntaytayatgcaytggginmgncargcnccnggnca
rggnytngartggatgggntggathaayccnaaywsnggnggnecanaaycaycancaraartty
carggnmgngtncanatgecanmgngaycanwsnathwsncangentayatggarytnwsnmgny
tnmgnwgngaygaycangengtntaytaytgygenmgnwsnathgengtngenytngaytaytg
gggncarggnceanytngtncangtnwsnwsn

U-Vy-5 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:676)
cargtncarytngtncarwsnggngengargtnmgnaarcenggngcenwsngtnaargtnwsnt
gyaargtnwsnggntaycanytncangarytnwsnatgcaytgggtnmgncargencenggnaa
rggnytngartggatgggnwsnttygayccngargayggngarcanathtaygencaraartty
carggnmgngtncanatgytngargaycanwsncangaycangentayatggarytnwsnwsny
tnmgnwangargaycangengtntaytaytgygencangarggngayggnggntaytaytayta
vggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn
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U-Vg-6 heavy chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NO:676)
cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnmgnaarcenggngenwangtinaargtnwsnt
gyaargtnwsnggntaycanytncangarytnwsnatgcaytgggtnmgneargenconggnaa
rggnytngartggatgggnwsnttygaycengargayggngarcanathtaygencaraartty
carggnmgngtncanatgytngargaycanwsncangaycangentayatggarytnwsnwany
tnmgnwsngargaycangcengtntaytayvtgygencangarggngaygagnggntaytaytayta
yggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn

U-Vy-7 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:677)
cargtncanytnaargarwsnggnccngtnytngtnaarccncangarcanytncanytncant
gycangtnwsnggnttywsnytnwsnaaygcnmgnatgggngtnwsntggathmgncarccncc
nggnaargenytngartggyingencayathttywsnaaygaygaraarwsntaywsncanwsn
ytnaarwsnmgnytncanathwsnaargaycanwSnaarwsncargtngtnytncanatgcana'
ayvatggavcecengtingaycangencantaytaytgygonmgnatgtaywsnwenggntggtaygyg
ngtnttygaytaytggggncarggricanytngtncangtnwsnwsn

U-Vy-8 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:678)
"cargtncanytnaargarwsnggnccngtnytngtnaaxccncangarcanytnéanytncant
gycangtnwsnggnttywsnytnwsnaaygenmgnatgggngtnwsntggathmgncarcence
nggnaargenytngartgoytngtnytnathttywsnaaygaygaraarwsntaywsncanwsn
yvinaarwsnmgnytncanathwsnaargaycanwsnaarwsncargtingtnyoncanatgeana
avatggaycecoengtngaycangencantaytaytgygenmgngtntaywsnwsnggntggwsntt
yvitayggnatggaygtntggggncarggneancangtncangtnwsnwsn . '

U-Vy-9 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ I} NO:679)

carathcanytnaargarwsnggnecencanytngtnaarconcancarcanytncanytncant
gycanttywsnggnttywsnytnwsnecanggnggngtnggngtnggntggathmgnecarcence
nggnaargcnytngartggytngenytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsncocnwsn
yvtnaarwsnmgnytncanathcanaargaycanwsnaaraaycargtngtnytncanatgcana™
ayatggaycoengtngaycangencantayvtaytgygencaymgnmgngarytneenttygayta

N ytggggnearggncanytngtncangtnwsnwsr

U-Vy-10 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:680)

carathcanyinaargarwsnggncconcanytngtnaarconcancarcanytncanytncant
gycanttywsnggnttywsnytnwsncanggnggngtnggngtnggntggathmgnecarcencc
nggnaargcenytngartggytngenytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsncenwsn
yvinaarwsnmgnytncanathcanaargaycanwsnaarcancargtngtnytnecangtncang

avatggayccengtngaycangencantaytaytgygencaymgnaaytggcancenttygayta

viggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn
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U-Vyu-11 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:681)
carathcanytnaargarwsnggnconcanytrigtnaarccncancarcanyincanytncant
gycanttywsnggnttywsnytnaaycanggnagngtnggngtnggntggathmgnecarcencc
nggnaargonytngartggyingenytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnconwsn
vtnaarwsnmgnytncanathcanaargaycanwsnaaraaycargtngtnytncanatgeana
ayatggayccngtngaycangcncantaytaytgygcncaymgnytngarytnccnttygayta
ytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vy-12 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:682) .
carathcanytinaargarwsnggnccncanytngtnaarcencancarcanytncanytncant
gycanttywsnggnttywsnytnwsncanggnggnginggngtnggntggathmgnecarcence
nggnaargenytngartggytngenytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnoconwsn
ytnearwsnmgnytncanathcanaargaycanwsnaaraaycargtngtnytncanatgecana
ayytngayccngtngaycangcncantaytaytgygcncaymgnmgngargtnccnttygayta
ytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

~VH—I3 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NG:683)
cazathcanytnaazgarwsnggnccncanytngtnaarccncancarcanytncanytncant
gycanttywsnggnttywsnytnwsncanggnggngtngengtnggntggathmgncarcence
nggnaargenytngartggytngenytnathtaytggaaygtngaraarmgntaywsncconwsn
ytnmgnwsnmgnytncanathcanaargencanwsnaaraaycargtngtnytncanatgeana
ayatggayccngtngaycangcncantaytaytgygcncaymgncaycanaayccnttygarta
ytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vy-14 heavy chain variable region nucleotide seqguence (SEQ ID NO:684)
carathcanytnaargarwsnggnocncanytngtnaarccncancarcanytncanytneant
gycanttywsnggnttywsnytnwsncanggngagngtnggngtngagntggathmgnecarccnce
nggnaargcnytngartggytngenytnathtaytgoaaygaygayaarmgntaywsnconwsn
vinaarwsnmgnytncanathcanasargaycanwsnaaraaycargtngtnytncanatgeana
ayatggayccengingaycangcncantaytaytgygcencaymgnggngarytncenttygayta
viggggncarggncanyingtncangtnwsnwsn

U-Vi-15 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:684)
carathcanytnaargarwsnggneoncanytngtnaarconcancarcanytncanytncant
gycanttywsnggntiywsnytnwsnecanggnggngtnggngtnggntggathmgnecarcence
nggnaargenytngartggytngenytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsncenwsn
yvinaarwsnngnytncanathcanaargaycanwsnaaraaycargtngtnytncanatgcana
ayatggayccngtngaycangcncantaytaytgygcncaymgnggngarytnccnttygayta
ytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn
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U-Vu-16 heavy chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NO:685)
gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtnaarconggnggnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttyccnttywshmgntaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rggnytngartgggtnwsngcnathwsnwsnwsnwsnwsntayathtaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnytntayytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygcnmgngaymgngtnggngcncanccngaygc
nttygayathtggggncarggmcanatggtncangtnwsnwsn

U-Vy-17 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ) 1D NO:686)
gargtnecarytnytngarwsnggnggnggnytngtncarconggnggnwsnytnmgnytnwsnt:
gvgengenwesnggnttycanttywanwantaygcenatgaaytgggtnmgneargencenggnaa
rggnytngartgggtnwengenathwsnggnwsnggnggnwencantayvtaygoengaywsngtn
- marggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngengargaycangengtntaytaytgyvgonaargarggnathgongtngenggneange
ngartaytaytayvtaytaygcnatggaygtntggggnecarggneancangincanginwsnwsn

U-Vy-18 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:687)
gargtncarytnytngarwsnggnggnggnytngtncarccnggnggnwsnYtnmgnytnwsnt
Cgygoengenwsnggnttycanttywsnwsntaygenatgwsnigggtnmgncargenconggnaa
rggnyingartgggtnwsngenathwsnggnwsnggnggnwsnecantaytaygoengaywsngtn
aarggnmgntiycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytnecaratgaaywsny
fnmgngengargaycangengtntayvtaytgygenaargarggnathgengenmgngaywsnta
ytaytaytaygcocnatggaygintggggncarggncancangtncangtnwsnwsn

U-Vy-19 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:688)
gargtncarytnytngarwsnggnggnggnytngtncarconggnggnwsnytnmgnytanwsnt
‘gycangcnwsnggnttycanttywsnwsntaygenatgwsntggginmgncargencenggnaa
rggnytngartgggtnwsngcnathwsnggnwsnggnggnwsnceantaytaygcngaywsngtn
aarggnmgnttycarnathwénmgngayasaywsnaarsaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangengartaytaytgygcnaargarggnathgoenggnmgngaywsnta
ytaytaytayggnatggaygtmtggggncarggncancangtncangthsﬁwsn

-V ;-20 heavy chain variable region nuclegtide seguence (SEQ ID NO:688)
gargtncarytnytngarwsnggnggnggnytngtncarcoenggnggnwsnytnmgnytnwsnt
'gycangcnwsnggnttycanttywsnwsntaygcnatgwsntgggtnmgncargcnccnggnaa
rggnytngartgggtnwsngcnathwsnggnwsnggnggnwsnecantaytaygengaywsngtn
aarggnmgnt tycanathwsnmygngayaaywsnaaraaycanyvtntayytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcengartaytaytgygonaargarggnathgonggnmgngaywsnta
ytaytaytayggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn
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U-Vi-21 heavy chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NO:689)
cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarccnggnmgnWsnytnmgnytnwsnt'
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgnéargcnccnggnaa
rggnytngartgggtngeonttyathwsnoaygayggnwsncanaartaytaygengaywsngin
aarggnmgnttycanathwenmgngayaaywsnatgaaycanytntayytincaratgaaywsny
tnmgngongargaycangengtntaytayvtgygenngnwsntaytaygaywsnwsnggntayta
vtayggnttygaytaytggggncarggnecanytngtincangtnwsnwsn

U-Vy-22 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:689)
cargtncarytngtngarwsnggnggngongtngtncarcenggnmgnwsnytnmgnytnwsnt,
gygengenwsnggnttycanttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgneargencenggnasa

rggnyvingartgggtngonttyathwsngaygayggnwsncanaartaytaygengaywsngtn -

aarggnmgnttycanathwenmgngayaaywsnatgaaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangengtntaytavtgygenmgnwsntaytaygaywsnwsnggntayta
viayggnttygaytaytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vy-23 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:658)

cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarcenggnngnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngenwsnggnttycanttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgneargenecnggnaa
rggnvingartgogtngongtnathtggtaygayggnwsnaayaartaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaayWsny-
tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygcnmgnaaygtnathgaytaytggggncargg
ncanytngtncangtnwsnwsn '

U-Vg-24 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:691)
cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarcenggnngnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttYWSﬂwsntaygayatgcaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rggnytngartgggtngengtnathtggtaygayggnwenathaartaytaygengaywsngtn
'aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytﬁcaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygcnmgnggnggngcncanggngcngartaytt
ycarcaytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vy-25 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:691)
cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtnecarcenggnmgnwsnytnmgnytnwsnt
gygongoenwsnggnittycantiywsawsntaygayatgcaytgggtnmgnecargencenggnaa
rggnvtngartgggtngengtnathtgataygayggnwsnathaartaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngengargaycangengtntaytayogygenngnognggngencanggngengartaytt
ycarcaytogggncarggncanytngtncangtnwsnwsn
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U-Vyu-26 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:692)

Cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarcenggnmgnwsnytnmgnytnwsnt
gygengenwsnggnttycanttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargencenggnaa
rggnvtngartgggtngcengtnathtggtaygayggnwenaayvaartaytaygongaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngcengardaycangengtntaytaytgygtnytnytntggttyggngarcanttygayta -
viggggncarggnwsnytngtncangtnwsneen

U-Vg-27 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NG:693)
cargtncarytngtngarwsnggﬁggmggmgtngtncarccnggnmgnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntayggnatgcaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rgognytngartgggtngcrigtnathtggwsngayggnwsnaayaartaytaygongaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny

'tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygcnmgnaayytnccnttygaytaytggggnca
rggncanytngtncangtnwsnwsn

U-V5-28 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NQ:694)
cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarcenggnmgnwsnytamgnytnwsnt
gygongenwsnggnttyeanttywsnwsntayggnatgecaytgggtnmgnecargencenganaa
rggnytngartgggtngongtnathtgggaygayggnwsnaaycartaytaycangaywsngtn
aarggnmgnttycangtnwsnmgngayaaywsnaaraaycanytnttyyincaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygcnmgﬂwsncaytayggnggngaytaygayta
ytayggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn.

U-Vu-29 heavv chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID N(O:695)
cargtncarytngtngarwsnggngognggnagtngtncarcenggnmgnwsnytnmgnytnwsnt
gygengenwsnggnttycanttywesnwentayggnatgeaytgggtnmgneargencenggnaa
rggnytngartgggtngengtnathtggtaygayggnwsnaayaarmgntaygtngaywsngtn
'aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygcnmgngayggntggcarcarcargcnccntt
ygaytaytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn '

U-Vy-30 heavy chain variable region nucleotide seguence (SEQ 1D NO:696)
cargtnecarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarcenggnmgnwsnytnmenytnwsnt
gygcengenwsnggnttycanttymgnwsncayggnatgeaytgggtnmgneargenccnggnaa
rggnytngartgggtngengtnathtoggtaygayggnwsnaayaaraayvtaygengaywsngtn
mgnggnmgnt tycanathwsnmgngayaaywsnaaraayca'nytngayytncaratgaaywsny
tnmgngcngargaycangcngtntaytaytgygcnmgntggggnathwsngcnccnttygaytg
viggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn
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U-Vy-31 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NG:697) :
gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarcenggnggnwsnytnmgnytnwsnt -
gygengenwsnggnttycanttywsngentaywsnatgaaytgggtnmgncargencecnggnaa
rggnytngartgggtnwsntayathwsnwsnwsnggnmgneanathtaytaygongaywsngtn
‘aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnytnttyytncaratgaaywsny
tnmgngaygargaycangengtntaytaytgygenytntgggencenttygaytaytgggancea
rggncanytngtncangtnwsnwsn ' '

U-V-32 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:698)
gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarccnggnggnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngcnwsnggnttycanttywsnwsntaywsnatgaaytgggtnmgncargcnccnggnaa
rggnytngartgggtnwsncayathwsnwsnwsnwsnmgncanathtaYtaygcngaywsngtn
aarggnmonttycanathwenmgngayaaygcenaaraaywsngtntayytncaratgaaywsny
tnmgngavgargaycangengtntaytaytgygenmgngayggntayaaytggaayggnggngg
naaytaytayggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwan

U-Vy-33 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:699)
gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarccnggnggnwsnYtnmgnytnwsnt
gygengenwsnggnttycanttywsnwesntaywsnatgaaytgggtnmgncargencenggnaa
rggnytngartgggtnwencayathwsnmgnwsnwsnmgncanathtaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgﬁgayaaygcnaaraaywsnytntayytncaratgaayWsny
cnmgngaygargaycangengtntaytaytgygonmgngayggntayasaytggaayaayggnsgg
ntaytaytayggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn

U-Vi-34 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:699)
gargtncarytngtngarwsnggngognggnytngtncarcenggnggnwsnytnmgnytnwsnt
gygcngenwsnggnttyecanttywasnwesntaywsnatgaaytgggtnmgnecargenecngganaa
rggnytngartgggtnwsncayathwsnmgnwsnwsnmgncanathtaytaygengaywsngtn
aarggnmgnttycanathwsnmgngayaaygcenaaraaywsnytntayytncaratgaaywsny
tnmgngaygargaycangengtntaytaytgygenmgngayggntayaaytggaayaaygongg
ntaytaytayggnatggaygtntggggnecarggnecancangtncangtnwsnwsn

U-Vy-35 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:760)
cargtncarytncargarwsaggnccnggnytngtnaarccnwsncarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgnecarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsncantaytayaayccnwsn:
yvitnearwsnmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaayyenwsnw

sngtncangcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgnggnccntaytayggnatggaygt--»

ntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn
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U-Vy-36 heavy chain variable region nucieotide sequence (SEQ ID NO:701}
cargtncarytncargarwsnggnccnggnytngtnaarcenwsnearcanyinwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsnathwenmgnggnggntaytaytegwsntggathmgnecarcayeo
nggnaaragnytngartggathggntayathtaycaywsnggnwsncantaytayaaycenwsn
yvinaarwsnmgngtnaayatgwasngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnw
sngtncangcngcengaycangengtntaytaytgygenngngenytnmgnggnathgtnytnat
ggtntaygtnytnggngcnytngayvathtggggncarggncanaarstncangtinwsnwsn

U-Vi-37 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:701)
cargtncarytncargarwsnggneenggnytngtnaarcenwsnearcanytnwsnytncant -
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnmgnggnggntaytaytggwentggathmgnecarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayathtaycaywsnggnwsncantaytayaayccenwsn
ytnaarwsﬁmgngtnaayatgwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnw
sngtncangcngcongaycangcengtntaytayvigygenmgngenytnmgnggnathgtnytnat
ggtntaygtnyinggngenytngayathiggggncarggncanaargtncangtnwsnwsn

U-V-38 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:702) _
cargtncarytncargarwsnggnecnggnytngtnaarccnwsncarcanytnwsnytncant'
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgnecarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayathtayvtaywsnggnwsncantaytayaaycenwsn
yvitnaarwsnmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnw
sngincangcngengaycangengtntaytaytgygenmgngaygarcangtngtnmgnggnyt
nathmgntaytgytayggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn

U-Vu-39 hieavy chain variable regiocn nucleotide sequence (SEQ 1D NO:703)
cargtncarytncargarwsnaggneengagnytngtnaarceoenwgncarcanytnwsnytnaayt
gycangtnwsnggnggnwsnatthnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayathcaytaywsnggnwsncantaytayaayccocnwsn
ytnaarwsnmgnathcanathwsngcngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnaayw
gngtncangengengaycangengtntaytaytgygenmgngaymgnggnggnggngaytayygy
nmgnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn

U-Vy-40 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:704)
cargtncarytncargarwsnggnocconggnytngtnaarconwsncarcanytnwsnytnaayt
gycanghinwsnggnggnwsnathwsnwsngghggntaytaytoggwsntggathmgnecarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayathcaytaywsnggnwencantaytayaayccnwsn
ytnaarwsnmgnathcanathwsngengaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnaayw |
sngtncangongongaycangoengtntaytaytgygenmgngaymgnggnggnggngayttayvgyg
nmgnatggaygtntggggnecarggneancangtncangtnwsnws
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U-Vy-41 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID N(O:705)
cargtnecarytrncargarwsnggnoecnggnytngtnaarcenwsnearcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsnathwenwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayvathcaywsnwsnggnwsncantaytayaayconwsn
Ytnaarwsnmgnathcanaarwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnw
gngtncangcngocngaycangengtntaytayvtgygonmgnwsnaayaaytayggntgyttyge
_nytntggggnmgnggncanytngtncangtnwansn

- U-Vy-42 heavy chain variable region nuclectide sequence (SEQ ID NO:706)
cargtncarytncargarwsnggnecnggnytngtnaarcenwsnecarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsntggathmgncarcaycc
nggnaarggnytngartggathggntayathcaywsnwsnggnwsncantaytayaayccnwsn
yvinaarwsnmgnathcanaarwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwanw
sngtncangongengaycangengtntaytaytgygenmgnwsnaayaaytayggntgytttyge
nytntggggnmgnggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vu-43 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:767)
cargtncarytncargarwsnggnoonggnytngtnaarcenwsncarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggnggntavtaytggwsntggathmgncarcayec
nggﬁaarggnytngartggathggntayathcaytaywsnggnwsncantaytayaayccnwsn
vinaarwsnmgngtncanathwengtngayvcanwsnaaraayvcarttywsnytnaarytnwsnw
sngtncangongengaycangengtntaytaytgygonwsnggntayaaytayggnytntayta
ytaygaywsnwsnggntayccnwsntaytaytayggnatggaygtntggggncarggncancan
gtncangtnwsnwsn

U-Vyu-44 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:708)
cargtncaxytncargarwsnggﬂccnggnytngtnaarccnwsncarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnwsnggngaytavtaytggaaytgggtnmgnecarcaycc.
nggnasrggnytngartggathggntayvathtaytaywsnggnggneantaytayaayconwsn
ytnaarwsnmgngtncanathwsngtﬂgaycanwsﬂaaraaycarttywsnytnaarytnttyw
sngtncangengeongaycangengtntayttytgygenmgneantaytaygayathytncangg
ntayccntiytayttygaytaytggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vy-45 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:7(9) _
cargtncarytncargarwsnggneonggnytngtnaarcoenwsncarcanytnwsnytncant

gycangtnwsnggnganwsnathwsnwenggngaytaytayvtggaaytgggtnmgncarcaycc

nggnaarggnytngartggathggntayathtaytaywsnggnggncantaytayagyconwsn

yvtnaarwsnmgngtneanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnttyw

sngtncangcngcngaycangcngtntayttytgygcnmgncantaytaygayathytncangg

ntayccnttytayttygaytaytggggncarggncanytngtancangtnwsnwsn
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U-Vu-46 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:710)
cargtncarytnecarcartggggngenggnytinytnaarconwsngarcanytnwsnytncant
gygcngtntayggnggnwsnttywsnggntayvtaytggwsntggathmgnecarccneenggnaa
rggnytngartggathggngarathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayconwsnytnaar
wsnmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnwsngtne
angoengongaycangengtntaytaytgygenmgnggnggntaywsnwsnwsntggtaytggtt
ygaycecntggagnearggneanytngtncangtnwsnwsn

U-Vy-47 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:711)
Cargtncarytncarcartggggngcnggnytnytnaarccnwsngarcanytnwsnytncant
ngcngtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggathmgncarccnccnggnaa
rggnytngartggathggngarathaaycaywsnggnwsncanaavtayaaveonwsnytnaar
wsnmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnwsngtnc
angcngcngaycangcngtntaytaytgygcnmgnggnggntaywsnwsnwsntggttytggtt
ygaycocntggggncocarggncanyingtncangtnwsnwsrl

U—Vn—48 heavy chain variable regien nucleotide sequence (SEQ ID NO:711)
cargtncarytncarcartggggngcnggnytnytnaarccnwsngarcanytnwsnytncant
gygengtntayggngonwsnttywsnggntaytaytegwsntggathmgnecarecnecenggnaa
rggnytngartggathggngarathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayeccenwsnytnaar
wsnmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycartitywsnytnaarytnwsnwsngtne
angcngcecngaycangengtntayvtaytgygenmgngagnggntaywsnwsnwsntggtoytggtt
ygayccntggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn

U-Vu-49 heavy chain variable region nuclestide sequence (SEQ ID NQ:711)
cargtnecarytncarcartggggngonggnytnytnaarcenwsngarcanytnwsnytncant
gygengtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggathmgncarconcenggnaa
rggnytngartggathggngarathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsnytnaar
wsnmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnwsngtnc
angcngengaycangengtntaytaytgygenmgngagnggntaywsnwsnwsntggtrytggte
ygayeaentggggncarggneanytngtncangtnwanwsn

U-Vy-50 heavy chain variable region nucleotide seguence (SEQ ID NO:711) _
cargtnearytncarcartggggngenggnyinytinaarcenwsngarcanytnwsnytncant

gygcngtntayggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsntggathmgncarcencenggnaa
ragnytngartggathggngarathaaycaywsnggnwsncanaaytayaaycenwsnytnaar
wesnmgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaaryinwsnwsngtng
angcngcngaycangcngtntaytayvtgygenmgnggnggntaywsnwsnwsntggttytggtt -
ygayccntggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn
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U-Vy-51 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ - ID NO:712)
cargtncarytncargarwsnggneenggnytngtnaarcenwsngarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsnathwsnwsntaytaytggwsntggathmgncarcengenggnaa
rggnytngartggathggnmgnathtaycanwsnggncancanaaytayaayconwsnytnaar
wsnmgngtncanatgwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnytnaarytnwsnwsngtne
angengengayeangengtntayvtavtgygonmgngayggntaywsntayggncaytaytayta
ytayggnatggaygtntggggncarggncancangtneangtnwsnwsn

U-Vp-52 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:713)

cargtncarYtncargarWsnggnccnggnytngtnaarccnwsngarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggnognwentaytggwsntggathmgncarcconee
nggnaarggnytﬁgartggathggntayathtaytaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsn
ytnaarwsnmgngtncanathwsnathgtncanwsnmgnaaycarttywsnytnaarytinwsnw
sngtncangcngcngaycangengtntaytaytgygonmgnwsngenytnngntayitygaytyg
gytnttyvwsngaygtnwsngayathtggggncarggncanatggtncangtnwsnwsn

U-Vy-53 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:713)
cargtncarytncargarwsnggmccnggnytngtnaarcansngarcanytnwsnytncant
gycangtnwsnggnggnwsngtnwsnwsnggrggnwsntaytggwsntggathmgncarcencc
nggnaarggnytngartggathggntayathtaytaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsn
yvtnaarwsnmgngtncanathwsnathgtncanwsnmgnaaycarttywsnytnaarytnwsnw
sngtncangcngcecngaycangengtntaytaytgygonmgnwsngenytnmgntayttygaytyg
gytnttywsngaygtnwsngayathtggggnecarggncanatggtncangtnwsnwsn

U-Vy-54 heavy chain variable region nucieotide sequence (SEQ ID NO:714)
gargtncarytngtncarwsnggngoengarytnaarsarcocnggngarwsnytnaarathwsnt
gyaarggnwsnggntaymgnttycanwsntaytggathggntgggtinmgnearatgeonggnaa
rggnytngartggatgggnathathtaycongaygaywsngaycanmgntaywsnconwsntty
carggncargtncanathwsngengayaarwsnathwsncangentayytncartggwsnwsny
tnaargcnwsngaycangcnatgtaytaytgygcnmgﬁcazaarwsntayggntaywsntaytt
vgaytaytggggncarggneanytngtnecangtnwsnwsn

U-Vu-35 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:715)
gargtncarytngtncarwsnggngengargtnaaraarconggngarwsnytnaarathwsnt
- gyaarggnwsnggntaywsnitycanwsntaytggathggntgggtnmgncaratgccnggnaa
rggnyvtngartggatgggnathathtayccngaygaywsngaygenmgntaywsncenwsntty
carggncargtncanathwsngengayaarwsnathaaycangentayytncartggwsnwsny
tnaargcnwsngaycangcnatgtaytaytgygcnmgncarggntayggnwsnggntggggnta
yvitygaytaytgggogncarggnecanytngtncangtnwsnwsn
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U-Vyu-56 heavv chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:716) _
gargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccnggngarwsnytnaarathwsnt
gyaarggnwsnggntaywsnttycanwsntaytggathggntgggtnmgncaratgecnggnaa
rggnytngartggatgggnathathtaycenggngaywsngayathmgntaywsneenwsntty
carggncargtncanathwsngengayaarwsnathwsncangentayytncartggwsnwsny
tnaargcnwsngaycangcnatgtaytaytgygoenmgnearggnytngengtngenggneanws
ntaytaytaytaytayggnatggaygtntggggncarggncancangtncangtnwsnwsn

U-Vy-57 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ 1D NO:717)
cargtnearytncarcarwsnggnceonggnytngtnaarcenwsnearcanytnwsnytnceant
gygenathwsnggngaywsngtnwsnwsntaywsngengentggaaytggathmgnearwsnec
nwsnmgnggnytngartggytnggnmgnecantaytgymgnwsnaartggtayaaygayvtaygen
gtnwsngtnaarwsnmgnathcanathaayccngaycanwsnaaraaycarttywsnytncary
tnaaywsngtncancengargaycangongtntaytaytgygenmngngaymgngengtngengg
ntaytaytayggnatggaygtntggggnecarggncancangtnecangbnwsnws

U-Vy-58 heavy chain variable region nucleotide sequence (SEQ ID NO:697)
gargincarytngtngarwsnggnggnognytingtnearcenggnggnwsnytnmgnytnwsnt
gygengenwsnggnttycanttywsngeontaywsnatgaaytgggtnmgncargencenggnaa |
rggnytngartgggtnwsntayathwsnwsnwsnggnmgncanathtaytaygengaywsngtn
aarggnmgntiycanathwsnmgngayaaygenaaraaywsnytntiyytncaratgaaywsny
tnmgngaygargaycangcngtntaytaytgygcnytntgggcnccnttygaytaytggggnca
rggncanytngtncangtnwsnwsn
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"LIGHT CHAIN CONSTANT REGION NUCLEOTIDE SEQUENCE

CCARCTETCECTECACCATCTGTCTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTGARATCTGEAACTGCTAGCETTAT
GTECCTACTEGARTAACTTCTATCCCAGAGAGGCCAARGTACAGTGGAAGETGGATAACGCCCTCCAATCGEATAACT
CCCAGGAGAGTGTCACAGAGCAGGACAGCAAGGACAGCACCTACAGCCTCAGCAGCACCCTGACGCTGAGCARRAGCA
GACTACGAGAAACACAAAGTCTACGCCTGCGAAGTCACCCATCAGGGCCTGAGCTCGCCCGTCACAAAGAGCTTCAA
CAGGGGAGAGTGETTAG (SEQ ID NO:718)

FIGURE 17A

HEAVY CHAIN CONSTANT REGION NUCLEOTIDE SEQUENCE

GCCTCCACCAAGGECCCATCGETCTTCCCCCTOGCECCCTECTCTAGAAGCACCTCCGAGAGCACAGCEECCCTEGE
CTGCCTGGETCAAGGACTACT TCCCCGARCCEETEACGGTETCGTCGAACT CAGRCECTCTRACCAGUGECETGECACA
CCTTCCCAGCTETCCTACAGTCCTCAGGACT CTACTCCCTCAGCAGCGTEETGACCETECCCTCCAGCAACTTCGEC
ACCCAGACCTACACATGCAACCTAGATCACAAGCCCAGCAACACCAAGCTCGCGACAAGACAGTTGAGCACARATGTTG
TGTCGAGTGCCCACCGTGCCCAGCACCACCTGTGGCAGGACCCETCAGTCTTCCTCTTCCCCCCARAACCCAAGGACA
CCCTCATGATCTCCCGEACCCCTEAGGTCACATCCETGETEETACACGTCAGCCACGAAGACCCCGAGGTCCAGTTC
ARCTGGTACGTCGGACGGCGTECGAGGTGCATAATGCCAAGACARAGCCACGGGAGGAGCAGTTCAACAGCACETTCCG
TGTGGTCAGCGTCCTCACCGTTCTGCACCAGGACTEGUTGAACGECAAGGAGTACAAGTGCAAGGTCTCCAACARLAG
GCCTCCCAGCCCCCATCGAGAMARCCATCTCCARARCCAARAGGGCAGCCCCGAGARCCACAGETEGTACACCCTECCC
CCATCCCEEGEAGEAGATGACCAAGARCCAGETCAGCCTCACCTECCTGETCARAGGCTTCTACCCCAGCGACATCGC
CGTGGAGTGEEAGAGCAATGEECAGCCGEAGAACAACTACAAGACCACACCTCCCATGCTEGACTCCGACGGCTCCT
TCTTCCTCTACAGCARGCTCACCETGEACARGAGCAGGTAGCAGCAGGEEGAACGTCTTCTCATGC TCCGTGATGCAT
GRGGCTCTGCACARCCACTACACGCAGAAGAGCCTCTCCCTETCTCCGGETARATGA (SEQ ID NO:719)
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LIGHT CHAIN CDR NUCLEOTIDE SEQUENCES

SEQ
NAME | SEQUENCE D NO
CDRL1-1 | mgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaay 720
- . CDRLL~2. pmgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaay 720
FAORRET -3 FmgnwsnwsnearwsnytHyti®aywengayggnaaycantayytnaay | 720
CDRL1-4 | mgnwsnwsncarwsnytngtntaywsngayggnaaycantayytnaay 720
CDRL1-5 |asrwsnwsrcarwsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntay 721
CDRL1-6 |aarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntay 72%
CDRL1-7 aarwsnwsncarwsnytnytncaywsﬂgayggnaarcantayytntay 721
CDRL1-8 | aarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntay 721
CDRL1-9 | aarwsnwsncarwsnytnytncaywsngayggnaarcantayytntay 721
CDRL1-11 | mgngenwsncarggnathgenaaytayytngen ' 722
CDRL1-12 | mgngenwsnecarggnathwsnaaygayytngen 723
CDRL1-13 | mgnwsnwesncarwsnytngtncaywsngayggnaaycantayytnwsn 724
CDRL1-14 | mgnwesnwsncarwsnytngtnoaywsngayggnaaycantayytnwsn 724
CDRL1-15 i mgnwesnwencarwsnytngtncaywsngayggnaaycantayytnwsn 724
CDRL1-16 | mgngenwsncarcangtnathwsnwsntayytngen 725
| CDRL1-17 | mgnigenwsncarwsngtnwsnmgnytngen 726
CDRL1-18 | mgngenwsncarggnathmgnaaygayytnggn 727
CDRLI-15 aarwsnwsncarwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn ‘
gtn 728
CDRLL-20. aarwsnwsncarwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
gtnn _ : : 728
CORLI-21 aarwgnwsncarwenghbnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
Jer 729
aarwenwsncaraaygbnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
CDRIL1-22 S ' - .
gen _ 730
CDRLL-23 aarwsnwsncaraaygtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
gon ' 730
CDRLI - 24 aarwsnwsncarwsngtinytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
' gon 729
aarwsnwsncarwsngtnyhintaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
CDRL1-25
gcn ' 729
CDRLL-26 ;iiwsnwsncarwsngtnytntayaaywsnaayaayaaraaytayytn 731-
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NAME SEQUENCE SEQ
ID NO
; t
CDRLI-27 aarwsnwsncarwsngtnytntayaaywsnaayaayaaraaytayy n
gcn 731
. aarwsnwsncarwsnginytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn _
CDRL1-28
gcn ' 729
CDRLL-29 aarwsnwsncarwsngtnytntaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
gen 729
‘aarwsnwsncarwsngtnytngaywsnwesnaayaayaaraaytayytn
.CDRL1-30 .
gcn ] 732
aarwsnwsrncarwsngtnytngaywsnwsnaayaayaaraaytayytn
CDRLI-31 - .
gcn 732
. " aarwsnwsncarwsnathytntaymgnwsnaayaayaaraaytayytn
CDRL1-32
i gcen 733
aarwsnwsncarwsnathytntaymgnwenasayaayaaraaytayytn :
CDRL1-33
. gcn 733
CDRL1-34 | mgngenwsncargayathwencaytayytngen 734
CDRL1-35 | mgngcriwsncargayathwsnaaytayytngen 735
CDRL1-36 | mgngcnwsnearwsngtnwsnwsnaayytngen 736
CDRL1-37 | mgngenwsncarwsngtnwsnwsnaayytngen 736
CDRL1-38 | mgngcnwsncargayathwsnmgntegytngen 737
CDRL1-39S | mgngcnwsncarwsnathwsncantayytnaay 738
CDRL1-40 mgngcawsncarcanathwsnathtayytnaay 739
CDRL1-41 | mgngcnwsncarwsnathmgnwsntayytnaay 740
CDRL1-42 | mgngenwsncarcanathwsnmgntayytnaay 741
CDRL1-43 | mgngenwsncarmgnathwsnwsntayytnaay 742
CDRL1-~44 | mgngenwsncarwsnathwesnmgntayytinaay 743
CDRL1-45 | mgngoenwsncarwsnathwsnwsntayytnaay 744
CDRL1-4¢ | mgngcnwsncarwsnathwsnwsntayytnaay T44
CDRL1-47 | mgngcnwsncarwsnathwsnwsntayyinaay 744
CDRL1-48 | mgngenwsncarwsnathwsnwsntayytnaay 744
CDRL1-49 | mgngenwsnearwsnathwsnwsntayytnaay 744
CDRL1-50 | mgngcenwsnearwsnathwsnwsntayytnaay 744
CDRL1-51 | mgngcenwsnearwsnathwsnwsntayytnaay T44
CDRL1-52 | mgngcnwsnearwsnathwsnwsntayytnaay 744
CDRL1-53 | mgngenwsncarwsnathwsnwsntayyvtnaay 744
CDRL1-54 | cargenwsnocargayvathwsnaaytayytnaay 745
CDRL1-55 | cargenwsncargayathwsnaaytayytnaay 745
CDRL1-56 | cargenwsncargavathwsnaaywsnytnaay 746
CDRL1-57 | cargenwsneargayathwsngaytayytnaay 747
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SEQ

NAME SEQUENCE ID NO
CDRL1~58 'cargcnwsncargayathwsnaaytayytnaay 745
CDRL1I-59 | cargcnwsncargayathwsnaaytayytnaay 745
CDRL1-60 | cargcnwsncargayathwsnaaywsnytnaay 746
CDRL1-61 cargcnwsncargayathwsnaaywsnytnaay 746
CDRL1-62  cargcnwsncargayathcanaaytayytnaay 748
CDRL1-£3 | cargenwsncargayathwsnaaytayytnaay 745
CDRL1-64 | cargcnwsneargayathwsngaytayytnaay 747
CDRL1-65 | cargenwsnoargayathwsnaaywanytnaay 746
CDRL2-1 aargtnwsnaaytgggaywsn 74S
CDRLZ-2 | aargtnwsnaaytgggaywsn 749
CDRLZ-3 aargtnwsnaaytgggansn” 749
CDRLZ2-4 | aargtnwsnaaytgggaywsn 749
CDRLZ2-5 | gargtnwsnaaymgnttywsn 750
CDRL2-6 | gargtnwsnaaymgnttywsn 750
CDRLZ-7 | gargtnwsnaaymgnttywsn 750
CDRL2-8 | gargtnwsnaaymgnttywsn 7590
CDORL2-9 | gargtnwsnaaymgnttywsn 750
CDRL2-11 | gtngonwsnecanytncarwsn ~ 751
CDRL2-12 | gcngonwsncanytncarwsn | 752
CDRL2-13 | aarathwsnaaymgnttywsn 753
CDRLZ2-14 | aarathwsnaaymgnttywsn 753
CDRL2-15 | aarathwsnaaymgnttywsn 753
CDRLZ2-16 | ggngenwsnwsnmyngencan 754
CDRL2~17 | ggngcnwanmgnmgngencan 755
CDRL2-18 | gongenwsnwsnytncarwsn 756
CDRL2-19 | tgggonwsncanmgnoarwsn 757
CDRLZ-20 | tgggenwsncanmgngarwsn 757
CDRLZ-21 | tgggenwsnecanmgngarwsn 757
CDRL2-22 | tgggcnwsncanmgngarwst 757
CDRL2-23 | tgggenwsncanmgngarwsn 757
CBRL2-24 | tgggcenwsncanmgngarwsn 757
CDRLZ2~25 | tgggenwsneanmgngarwsn 757
CDRLZ~26 | tgggenwsncanmgngarwsn 757
CDRLZ2-27 | tgggonwsncanmgngarwsn 757
CDRLZ-28 | tgggenwsncanmgnaarwsn 758
tgggenwsncanmgnaarwsan 758

CDRLZ-29
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NAME SEQUENCE SEQ
. . ID NO

CDRL2~30 'tgggcnwsncanmgngarwsn 757
CDRLZ-31 | tgggcnwsncanmgngarwsn 757
CDRL2-322 | tgggcnwsngocnmgngarwsn 75¢%
CDRL2~33 | tgggocnwsngcenmgngarwsn 759
CDRLZ2-34 gcngcnws'nwsnytncarwsn 756
CDRL2-35 | gocngcnwsnwsnytncarwsn 756
CDRLZ-36 | ggngenwsnmgnmgngencarn - 755
CDRL2-~37 | ggngocnwsnmgnmgngencan 755
CDRL2-38 |‘gongcnwsnwsnytncarwsn 756
CDRL2-39 | gengenwsnwsnytncarwsn 756
CDRL2-40 gongenwsnwsnytncarwsn 756
CDRLZ-41 | gcngocnwsnwsnytncarwsn 756
CDRLZ~42 | gongcocnwsncanytncarwsn 752
CDRLZ-43 | gongarwsnwsnytncarwsn 760
| CDRLZ2-44 | cangcnwsnwsnytnecarwsn - 761
CDRLZ2-45 | cangonwsnwsnytincarwsn 761
CDRLZ2-46 | cangcnwsnwsnytnecarwsn 761
CDRLZ2-47 | cangenwenwsnytncarwsn 761
CDRL2-48 | cangtnwsnwsnytncarwsn 762
CDRLZ-49 | cangtnwsnwsnytncarwsn 762
CDRLZ-50 | cangtnwsnwsnytncarwsn 762
CDRLZ-51 | cangonwsnwenytnecarwsn 761
CDRL2-52 | cangenwsnwsnytncarwsn 761
CDRL2-53 | cangcnwsnwenytncarwsn 761
CDRLZ2-54 g'aygcnwsnaayytngarcan 763
CDRL2-55 | gaygcnwsnaayytngarcan 763
CPRL2~-56 | gaygcnwsnaayytngarcan 763
CDRLZ-57 | gaygonwsnaayytngarcan 763
CDRLZ2-58 gé.ygcnwsnaayytngarca’n 763
CDRL2-5% | gaygconwsnaayytngarcan 763
CDRL2-60 | gaygenwsnathytngarcan 764
CDRL2-61 | gaygonwsnaayytngarcan 763
CDORLZ-62 | gaygonwsnaayytngarcan 763
CDRL2-63 | gaygonwsnaayytngarcan 763
CDRLZ-64 | gaygonwsnaayyingarcan 763
CDRL2-65 | gaygcnwsnaayytngarcan 763

FIGURE 18D
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SEQ

NAME | SEQUENCE D O
CDRL3-1 | atgcarwsncancaytggcconathcan 765
CDRL3-2 | athcarggncancaytggceconcancan 766
CDRL3-3 | atgcarggncancaytggccnathcan 767
CDRL3-4 | atgcarggncancaytggcecnathcan 767
CDRL2-% | atgcarggnathcarytncentgywsn 768
CDRL3-6 |[atgcarwsnathcarytncoconyincan 769
CDRL3-7 |atgcarwsnathcarvtncconytncan 769
CDRL3-8 | atgcarwsnathcarytncenathean 770
CDRL3-% | atgcarwsnathcarytnccnathcan 770
CDRL3~-11 | caraaytayaaywsngcncenttycan 7L
CDRL3-12 caraartayaaywsngtnccnytncan' 772
CDRL3-13 | atgecargencancarttyooncayecan 773
CDRL3-14 | atgecargecncangarityccncaycan 773
CDRL3~-15 | atgcargcncancarityconcaycan 773
CDRL3-16 | carcartayggnwsnwsneonmgncan - 774
CDRL3-17 | carcartayggnwsnwsrnccnmgnwsn 775
CDRL3-18 | ytncarcayagywsntayccnccncan 776
CDRL3~-19 | carcartaytaywsnttycentggecan 77T
CDRL3-20 | carcartaytaywsnttycentggcan 777
CDRL3-21 | carcartaytaywsncancantggcan 778
CDRL3-22 | carcartaytayggncanccnmgncan 777G
CDRL3-23 | carcartaytayggncanccnmgncan e
CDRL3-24 i carcartaytaywsnathwsnmgncan 780
CDRLZ-25 | carcartaytaywsnathwsnmgncan 780
CDRL3-26 | carcartaytaywsncancantggcan 778
CDRL3-27 | carcartaytaywsncancantggcan 778
CDRL3-Z28 | carcartaytaywsncanatgttywsn 781
| CDRL3-29 | carcartaytaywsncanatgttywsn 781
| CDRL3-30 | caycartaytaywsncancenytncan 782
CDRL3-31 | caycartaytaywsncancenytncan 782
CDRL3-32 | carcartayityvathcancconytncan 783
CDRL3-33 | carcartayttyathcanconytncan 783
CDRL3-34 | carcartayaavaaytaycenttyean 784
CDRL3-35 | carcartayaaycantayecnttycan 785
CDRL3-36 | carcarcayvaavaavtggcenecentggean 786
CDRLZ-37 | carcarcayaayaaytggeoncentggean 786

FIGURE 18E
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NAME SEQUENCE . SEQ

_ ID NC

CDRL3-38 'carcargcnaaywsnttyccnccncam 787
CDRL3 -39 | carcarwsncaywsngcncecocntiyecan 788
CDRL32-40 | carcarwsntaywsncanytncan 788
CDRL3-41 | carcarwsntaywsnathcenytncan 790
" CDRL2-42 | carcarathtaywsncanwsnathcan 791
CDRL3-43 | carcarwsntayathcanccnathcan’ 792
CDRL3-44 | carcarwsntayttycancenathcan 783
CDRL3-45 | carcarwsntayttywsnccenathcan 794
CDRIL3-46 | carcarwsnttytaycanccnathean 785
CDRL3-47 | carcarwsnttytaycanccenathean 795
CDRL3-48 | carcarwsntayttycanccnathcan 793
CDRL3-49 | carcarwsntayttycanccnathcan 793
.CDRL3-5¢ | carcarwsntayttycanccnathcan 793
CDRL3-51 | carcarwsnttytaygenccenathecan - 796
CDRL3-52 | carcarwsnttytaygencenathcan 796
CDRL3-53 | carcarwsntayttycanccnathcan 793
CDRL3-54  carcartaygaytayytncoenttycan 797
CDRL3-55%  carcartavgaytayyvinccenttycan 797
CDRL3-56 | carcartgygaygayytnceoenytncan 7¢8
CDRL3-57 | carcaytaygayaayytnccnytncan 7599
CDRL3-58 | carcartaygayaayytncenytncan 800
CDRL3-59 | carcartaygayaayyinccnytncan 800
CDRL2-60 | carcartgygayathytncenytnwsn 801
CDRL3-61 | carcartaygayaayytncenytngen BOZ -
CDRL3-62 | carcartaygaywsnytnccnathcan 803"
CDRL2-62 | carcartaygayaayytnccnathcan 804
CDRL3-64 | carcaytaygayaayytnccnathecan 805
CDRL3-65 | carcaytaygayaayytnccnathcan 805

FIGURE 18F
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HEAVY CHAIN CDR NUCLEOTIDE SEQUENCES

NAME NAME SEQUENCE Si&;fn
CDRH1-1 CDRH1-10.1 | ggntaycanttycanwsntayvggnathwsn 806
CDRH1.-2 CDRH1-10 ggntaycanttycanwsntayggnathwsn 806
CDRH1-~3 CDRH1-42 ggntaycanttycanggncaytayatgcay 807
CDRH1-4 CDRH1-40 ggntaycanttycanggntaytayatgcay 808
CDRH1~5 CDRH1-30 ggntaycanytncangarytnwsnatgcay 809
CDRH1-6 CDRH1-31 ggntaycanytnecangarytnwsnatgcay 809
‘CDRH1-7 CDRH1-29 ggntitywsnytnwsnaaygenmgnatgggngtnwsn 810
CDRH] -8 CDRE1-20 ggnttywsnyinwsnaaygenmgnatgggngtnwsn 810
CDRH1-9 CDRH1-E5 ggnttywsnytnwsncanggnggngtnggngtnggn 81l
CDRH1-10 CDRH1-56 ggnttywsnytnwsneanggnggngtnggngtnggn 811
CDRH1-11 CDRH1-62 ggnttywsnytnaaycanggnggngtngagngtnggn 812
CDRH1-12 CDRH1-2 ggnttywsnytnwsncanggnggngtnggngtnggn 811
CDRH:I-13 CDRH1-58 ggnttywsnytnwsncanggnggngtnggngtnggn 811
CDRH1-14 CDRH1-57 ggnttywsnytnwsncanggnggngtnggngtnggn 811
CDRH1-15 CDRH1-64 ggnttywsnytnwsncanggnggngtnggngtnggn 811
CDRH1-16 CDRH1-41 ggnttyconttywsnmgntaywsnatgaay 813
CDRH1~17 CDRH1-45 gagnttycanttywsnwsntaygcnatgaay 814
CDRE1~-18 CDRH1-47 ggnttycanttywsnwsntaygcnatgwsn 815
CDREL-19 CDRH1-51 ggntityvecanttywsnwentaygcenatawsn 815

| CDRH1-20 1 CDRH1-52 ggnttyecanttywsnwsntaygcenatgwsn 815
CDRH1-21 CDRH1-13 ggnttycantiywsnwesntayggnatgcay 8lé6
CDRHEH1-22 CDRH1-14 ggnttycantiywsnwsntayggnatgcay B16
CDRH1-23 CDRH1~1 ggnttycanttywsnwentayggnatgeay 816
CDRH1-24 CDRH1-22 ggnttycanttywsnwsntaygavatgcay 817
CDRH1-25 CDRH1-23 ggnttycanttywsnwsntaygayatgcay, 817
CDRH1-26 CDRH1-12 ggnttycanttywsnwsntayggnatgcay 816
CDRH1-27 CDRH1-5 ggnttycanttywsnwasntayggnatgecay 81le
CDRH1-28 CDRH1-15 ggnttycanttywsnwantayggnatgcay 816
CDRH1-29 CDRH1-7 ggnttycanttywsnwsntayggnatgcay 816
CDRH1-30 CDRH1-61 ggnttycanttymgnwsncayggnatgcay 818
CDRH1-21 CDRH1-39 ggnttycanttywsngcecntaywsnatgaay 819
CDRH1-32 CDRH1-234 ggnttycanttywsnwentaywsnatgaay 820
CDRH1-33 CDRH1-6 ggnttycanttywsnwsntaywsnatgaay 820
CDRH1-34 CDRH1-35 ggnttycanttywsnwsntaywsnatgaay 820
CDRH1-35 CDRH1-~21 ggnggnwsngtnwsnwsnggnggntaytaytggwsn 821
CDRH1-36 CDRH1-8 ggnggnwsnathwsnmgnggnggntaytaytggwsn 822
CDRH1-37 CDRH1-~9 ggnggnwenathwsnmgnggnggntaytaytggwsn 8§22
CDRH1-38 CDRH1-~18 ggnggnwsnathwsnwesnggnggntaytaytggwsn 823

FIGURE 1%A
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NAME NAME SEQUENCE S?ﬁ)FD
CDRH1~39 CDRH1-24 ggnggnwenathwsnwenggnggntaytaytggwsn 823
CDRH:Z~40 CDRH1-25 ggnggnwenathwsnwsnggnggntaytaytggwsn 823
CDRH1-41 CDRH1-26 ggnggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsn 823
CDRH1-42 CDRH1-27 ganggnwsnathwsnwsnggnggntaytaytggwsn 823
CDRH1-43 CDRH1-38 ggnggnwenathwsnwsnggnggntaytaytggwsn 823
CDRH1-44 CDRH1-54 ggnggnwsnathwsnwsnogngaytaytaytggaay ‘B24
CDRH1-45 CDRH1-55 gonggnwesnathwsnwsnggngaytaytaytggaay B24
CDRH1-46 CDRH1-43 gonggnwsnttywsnggntaytaytggwsn 825
CDRH1-47 CDRH1L-44 ganggnwsnttywsnggntaytaytggwsn 825
CDRH1-48 CDRH1-49 ganggnwsnttywsnggntaytaytggwsn 825
CDRH1-49 CDRHI1-50 ggnggnwsnttywsnggntaytaytggwsn 825
CDRH1-50 CDRH1-53 ggnggnwesnttywsnggntaytaytggwsn 825
CDRH1-51 CDRHE1-33 ggnggnwsnathwsnwsntaytaytggwsn B26
CDRH1~52 CDRH1-3 ggnggnwsngtnwsnwanggnggnwsntaytggwsn 827
CDRH1-53 CDRH1-4 ggnggnwsngtnwesnwanggnggnwsntaytggwsn 827
CDRH1-54 CDRH1-16 ggntaymgnttycanwsntaytggathggn 828
CDRH1-55 CDRH1~17 ggntaywsnttycanwsntaytggathaogn 829
CDRH1-56 CDRHE1-11 ggntaywsnttycanwsntaytggathggn 829
CDRH1-57 CDRH1-37 ggngaywsngtinwsnwsntaywsngengentggaay 830
CDRE1-58 CDRH1-39. ggnttycanttywsngentaywsnatgaay B19
CDREZ-1 CDRH2-10 . tggathwsngcnwsnaayggnaaycanaaytaygencaraar 831
yvincargay

CDREZ -2 CDRHZ-10 tggathwsngcnwsnaayggnaaycanaaytaygcncaraar 831
vincargay

CDRHZ -3 CDRHZ-42 tggathaayccnaaywsnggnggncanaaytgygcncaraar 832
ttycarggn

CDRHZ -4 CDRHZ -40 tggathaaycconaaywsnggnggneanaaycaycancaraar 833
Ltycarggn ‘

CDRU2 -5 CDRHZ-30 wsnttygayccngargayggngarcanathtaygcncaraar 834
. LLycarggn
CDRH2¥6 CDRHZ-31 wesnttygayccngargaygengarcanathtaygencaraar 834
. tLycarggn
CDRHZ -7 CDREZ2-29 cayathttywsnaaygaygaraarwsntaywsncanwsnytn_ 835
aarwsn .

CDRH2-8 CDRHZ2-20 vinathttywsnaaygaygaraarwsntaywsnecanwsnytn 836
Aarwsn

CDRHEZ - 9 CDRH2-65 ytnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsncenwsnytn 837

daxrwsi
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gtnaarggn

AME SEQ ID

N NAME SEQUENCE NO:

CDRHZ-10 CDRE2-56 yvtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsncecenwsnytn 537
aarwsn

CDRHZ2-11 CDRH2-62 yvinathtaytggaaygayvgayaarmgntaywsnconwsnytn 837
2arwsn

CDRHZ-12 CDRE2-2 yvtnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnconwsnytn 837
aarwsn

CDRH2-13 CDRH2-59 vtnathtavtggaaygtngaraarmgntaywsnoconwsnytn 838
MgnwsI

CDREZ-14 CDRHZ -57 yvitnathtaytggaaygaygayaarmgntaywsnoecenwsnytn 837
aarwsn .

CDREZ-15 CDRHZ - 64 vtnathtavtggaaygaygavaarmgntaywsnecnwsnytn 837

: : aarwsn

ODRHEZ - 16 CORHEZ2 -41 genathwsnwsnwsnwsuwgsntayathtaytaygengaywsn 839
gtnaarggn

CDRH2-17 CDREZ-45 genathwsnggnwsnggnggnwsncantaytaygengaywsrn 840
gtnaarggn

CDRHZ-18 CDRH2-47 gcnathwsnggnwsnggnggnhwsncantaytaygongaywsn 840
gtnaarggn .

CDRHZ-19 CDRHZ-51 genathwesnggnwesnggnggnwsncecantaytaygongaywsn 840

: gtnaarggn

CDRHZ-20 CDRH2-52 gcnathwsnggnwsnggnggnwsncantaytaygcngaywsn 840
gtnaarggn

CDRHZ-21 CDRHZ-13 ttyathwangaygayggnwsncanaartaytaygcngaywsn 841
gtnaarggn

CDRHZ-22 CDRHZ - 14 ttyathwsngaygayggnwsncanaartaytaygcngaywsn 841
gtinaarggn

CDRHZ2-23 CDRHZ -1 gtnathtggtaygayggnwenaayaartaytaygcngaywsn 847
gtnaarggn

CDRHZ - 24 CDRHZ -22 gtnathtggtaygayvggnwsnathaartaytaygengaywsn 843
ginaarggn

CDRH2-25 CDREZ-23 gtnathtggtaygayggnwsnathaartaytaygengaywsn 843
gtnaarggrn

CDRHZ-26 CDRH2-12 gtnathtggtaygayggnwsnaayaartaytaygongaywsn 849
gtnaarggn

CDRHZ-27 CDRH2-5 gtnathtggwsngayggnwsnaayaartaytaygongaywsn 844
gtnaarggn

CDRH2¥28 CDRH2-15 gtnathtgggaygayggnwsnaaycartaytaycangaywsn 845

FIGURE 19C
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NAME NAME SEQUENCE S?ngD
CDRH2-29 CDRHZ -7 gtnathtggtaygayggnwsnaayaarmgntaygtngaywsn 846
_ gtnaarggn
CDRHZ-30 CDRHZ-61 gtnathtggtaygayggnwsnaayaaraaytaygcengaywsn 847
e e T gtnmgnggn
CDRHZ-31 CORHZ -39 tayathwsnwsnwenggnmgncanathtaytaygengaywsn 848
gtnaarggn
CDRH2-22 CDRH2~34 cayathwsnwsnwsnwsnmgncanathtaytaygcngaywsn 849
gtnaarggn .
CDREZ-33 CDRE2 -6 cayathwsnmgnwsnwsnmgncanathtaytaygengaywsn 850
gtnaarggn
CDRHZ-34 CDRH2-25 cayathwsnmgnwsnwsnmgrnicanathtaytaygengaywsn 850
gtnaarggn
CDRE2-35 CDRH2-21 tayathcaywsnwsnggnwsncantaytayaayconwsnytn 851
aarwsn
CPRHEZ - 36 CDRH2 -8 tayathtaycaywsnggnwsncantaytayaaycoenwsnytn 852
aarwsn
CDRH2-37 CDRHZ -9 tayathtaycaywsnggnwsncantaytayaayccnwsnytn 852
2AYWEI
CDRH2-38 CDRH2-18 tayathtaytaywsnggnwsncantaytayaayccnwsnytn 853
aarwsn
CDREZ -39 CDRH2-24 tayathcaytaywsnggnwsncantaytayaayccnwsnytn 854
aarwsn
CDRHZ - 40 CDREZ-25 tayathcaytaywsnggnwancantaytayaayccnwsnytn 854
aarwsn
CDRES -41 CDRH2-26 tayvathcaywenwesnggnwsncantaytayaayccnwsnytn 851
aarwsn
CDREZ-42 CDRE2-27 tayathcaywsnwsnggnwsncantaytayaaycconwsnyn a5
aarwsn
CPOREZ - 43 CDRHZ2-38 tayathcaytaywsnggnwsncantaytayaayccenwsnyin 854
aarwsn
CDREZ-44 CDRHZ - 54 tayathtaytaywsnggnggnecantaytayaaycenwsnytn 855
: aarwsn
CTDRH2-45 CDRH2-55 tayvathtaytaywsnggnggncantaytayaayccnwsnytn 855
aarwsn
CDRH2-46 CDRE2 -43 garathaaycaywsnggnwancanaaytayaayccnwsnytn asg
aarwsn
CDRHZ -47 CDRHZ - 44 garathaaycaywsnggnwsncanaaytayaaycecnwenytn 856

aarwsIl
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NaME NAME SEQUENCE Siﬁ)FD

CDRHZ-48 CDRHZ -49 garathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsnytn 856
2arwsn

CDRH2-45 CDRHZ - 50 garathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsnytn 856
aarwsn :

CDRH2-50 CDRHZ -53 garathaaycaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsnytn 856
2ArwWSI .

CDRH2-51 CDRHZ-133 mgnathtaycanwsnggncancanaaytayaayccenwsnytn 857
aarwsn

CDRYU2-52 CDRHZ -3 tayathtaytaywsnggnwsncanaaytayaaycecnwenytn 858
aarwsn

CDRHZ-53 CDREZ - 4 tayathtaytaywsnggnwsncanaaytayaayccnwsnytn 858
aarwsn

CDRHZ - 54 CDRH2-16 athathtayccocngaygaywsngaycanmgntaywsnconwsn 859
ttycarggn

CDRH2-55 CDRH2-17 athathtayccngaygaywsngaygenmgntaywsnccnwsi 860
ttycarggn

CORH2 - 56 CDRH2-11 athathtaycenggngaywsngayathmgntaywsnconwsn 861
titycarggn

CDREZ- 57 CDRHZ -37 mgncantaytgymgnwsnaartggtayaaygaytaygcngtn 862
wsngtnaarwsr

CDREZ-58 CDRH2-39 . tayathwsnwsnwsnggnmgncanathtaytaygengaywsn 848
gtnaarggn

CDRH3-1 CDRH3-10. gargayaaytggaaytayggnttyttygaytay 863

CDRH3-2 CDRH3-10 gargayaaytggaaytayggnttyttygaytay 863

CDRH3-3 CDRH3-42 wgnathgengtngenytngaytay - 864

CDRH3-4 CDRH3-40 waenathgengtngenytngaytay 864

CDRE3-5 CDRH3-30 garggngayggnggntaytaytaytayggnatggaygtn 865

CDRE3~6 CDRH3-31 garggngayggnggntaytaytaytayggnatggaygtn BES

CDRH3 -7 CDRH3-2% atgtaywsnwsnggntggtayggngtnttygaytay 866

CDRH3 -8 CDRH3-20 gtntaywsnwsnggntggwsnttytayggnatggaygtn 867

CDRH3-9 CDRH3-65 mgnmgngaryineenttygaytay 868

CDRH3-10 CDRH3-56 mgnaaytggcanccenttygaytay B6S9

CDRH3-11 UDRHE3-62 mgnytngarytncenttygaytay 8706

CDRH3-12 CDRE3-2 mgnmgngargtncenttygaytay 871

CDRH3-13 CDRHM3-59 mgncaycanaayccnttygartay 872

CDRH3-14 CDRH3-57 mgnggngaryineccnttygaytay 873

CDRH3-15 CDRH3-64 mgnggngarytncenttygaytay 873

CDRH3-16 gaymgngtnggngencanccngaygenttygayath 874

CDRH3-41
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NAME NAME SEQUENCE STEJFD

CDRE3 - 17 | CDRH32-45 garggnathgcngtngcnggncangcngartaytaytaytay 875
taygenatggaydgin

CTRE3-18 CDRH3 -47 garggnathgcngenmgngaywsntaytaytaytaygenatyg - 876
gaygtn

CDRH3 - 19 CDRH3-51 garggnathgcnggnmgngaywsntaytaytaytayggnatg 877
gaygtn

CDRHE3-20 CDRH3-52 garggnathgenggnmgngaywsntaytaytaytayggnatg 877
gaygtn

CDRH3-~-21 CDRH3-13 wsntaytaygaywsnwsnggntaytaytayggnttygaytay 878

CDRH3-22 CDRH3-14 wesntaytaygaywsnwsnggntaytayvtayggnttygaytay 878

CDRH3-23 CDRH3-1 aavygtnathgaytay 879

CDRH2~24 CDRH3-22 ganggngencanggngengartayttycarcay 880

CDRH3-25 CDRH32-23 ggnggngencanggngcengartayttycarcay 880

CDRH3-26 CDRH3-~12 ytntggttyggngarcanttygaytay 881

CDRH3-27 CDRE3 -5 aayytnecnttygaytay 882

CDRH3-28 CDRE3-15 wsncaytayggnggngaytaygaytaytayggnatggaygtn 883

CDRH3-29 CDRH3 -7 gayggntggcarcarcargencentiygaytay 884

CDRH3-30 CDRH3-61 tgaggnathwsngencenttygaytgy 885

CDRH3-31 CDRH3-39 tgggcncenttygaytay 886
gaygtn

CDRE3-133 CDRH3 -6 gavaggntayvaaytggaayaayggnggntaytaytayggnatg aas
gaygtin

CDRE3-34 CDRH3-25 gayggntavaaytggaayaayggnggntaytaytayggnatg 888
gaygtn :

CDRH3-35 CDRH3-21 ggncecentaytayggnatggaygtn 889

CDRE3- 36 CDRHS -8 genytamgnggnathginytnatggtntaygtnytnggngen’ 890
vingayath

CDRH3-37 CDRE3 -9 genytamgnggnathgtnytnatggtntaygtnytnggngen 890
vingayath

CDRU3-38 CDRH2-18 gaygarcangtngtnmgnggnytnathmgntaytgytayggn 891
atggaygtn

CDRH3-39 CDRH3-24 gaymanggnggnggngaytayggnmgnatggayvgtn 8o2

CDRH3-40 CBDRH3-25 gaymgnggnggnggngaytayggnmgnatggaygtn 892

CDRH3-41 CDRH3-26 wsnaavaaytayggntgyttygenytn 893

CDRH3-~42 CDRH3-27 wenaayaaytayggntgyttygenytn 893

CDRH3-43 CDRH3 -38 ggntayvaaytayggnyintaytaytaygaywsnwegnggntay 894
cenwsntaytaytayggnatggaygtn

CDRHE3 -44 CDRH3 - 54 cantaytaygayathytncanggntayccnttytayttygay 895

tay
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NAME NAME SEQUENCE Sii)Fb
CDRH3-45 CDRH3-55 E:;taytaygayathytncanggntayccnttytayttygay 895
CDRH3-46 CDRE3-43 ggnggntaywsnwsmwsntggtaytggttygayécn B9o¢
CDRH3-47 CDRHM3-44 ganggntaywsnwsnwsntggttytggttygaycen 897
CDRH3-48 CDRH3-45% gagnggntaywsnwsnwsntggttytggttygaycen 897
CDRH3-49 CDRH3-50 ggnggntaywsnwsnwsntggttytggttygaycecen 897
CDRH3-50 CDRH2-53 ggnggntaywsnwsnwsntggttytggttygayecocn 897
CDRH3-51 CDRH3-33 giiggntaywsntayggncaytaytaytaytayggnatggay 898
CDRH3-52 CDRH3-3 wsngenytnngntayttygaytggyinttywsngaygtnwsn 899

gayath ,
CDRH3-53 CDRES -4 wsngenytnmgntayttygaytggytnttywsngaygtnwsn 899
gayath
CDRH3-54 CDRH3~16 caraarwsntayggntaywsntayttygaytay 500
CDRH3-55 CDRH3~17 carggntayggnwsnggntggagntayttygaytay 501
CDRH3 - 56 CDRE3-11 carggnytngcengtngenggneanwsntaytaytaytayta 502
. ggnatggaygtin
CDRH3-57 CDRH3-37 gaymgngcengtngenggntaytaytayggnatggaygtn 903
CDRH3-58 CDRH3-395.1 | tgggcncenttygaytay BEG
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LIGHT CHAIN FR NUCLEOTIDE SEQUENCES

garmgngcncanathaavtgy

NAME SEQUENCE SEQ 1D
. NO:
gaygtnginatgcancarwsneonytnwsnytnecngtncanytnggn
FRL1~1 918
carccongenwsnathwsntgy
) gaygtngtnatgcancarwsnccnytnwsnytnccngtncanytnggn
FRL.1-2 913
carccngenwsnathwsntgy .
gaygtngtnatgcancarwsneenytnwsnytnecengtnecanytnggn .
FRL1-3 . ' 320
carcengenwsnathwsntgy
gaygtngtnatgcancarwsnecenytnwsnytneengtncanytnggn
FRL1-4 . 320
carccongenwsnathwsntgy
. gayathgtnatgcancarcanccnytnwsmytnwsngtncanccnggn
FRL1-5 821
‘carccngenwesnathwsntgy
'gayathgtnatgcancarcanccnytnwsnytnwsngtncamccnggn
FRLi-6 821
carccngenwsnathwsntgy :
gayathgtnatgcancarcanccnytnwsnytnwsngtncanccnggn
FRL1-7 921
carcengenwsnathwsntgy
' gayathgtnatgcamcarcanccnytnwsnytﬂWSﬂgtncanccnggn :
FRL.1-8 922
carceongecnwsnathwsntgy
gayathgtnatgcancarcanconytnwsnytnwgngtncancenggn '
FRL1-9 922
carcengenwsnathwsntgy
gayathcaratgrancarwsnccrwsnwsnytnwsngoenwsnginggn :
FRL1I-11 923
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-12 gayathcaratgcancarwsneonwsnwenyinwsngonwsngtnggn 923
gaymgngtncanathathtgy
FRLL-13 aayathgtnatgcancarcanccnytnwesnwsnceongtncanytnggn 924
carccngcnwsnathwsntgy
aayathgtnatgcancarcanccnytnwsnwsnccagtncanytnggn
FRL1-14 924
.~ | carccngecnwsnathwsntgy
FRL,1-15 garathgtnatgcancarcancenytnwsnwsneengtnecanytnggn 924
carcengenwsnathwsntgy
PRL1-16 ga:athgtnytncancarwsnccnggncanytnwsnytnwsnccnggm‘ 925
. garmngngcencanytnwsntgy
FRLL-17 garathgtnytncancarwsnccnggncanytnwsnytnwsnecnggn 926
garmgngoncanytnwsnigy
FRLL-18 gayathcaratgcancarw&nccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 997
gaymgngtncanathcantgy -
FRLI-19 gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggn 998
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gaymgngtncanathcantgy

NAME SEQUENCE SEQ ID
NO:
FRL1-20 gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngengtnwsnytnggn 928
_ garmgngcncanathaaytgy
FRI1-21 gayathgtnatgecancarwsncongaywsnytngengtnwsnytnggn 999
garmgngencanathaavtgy
FRL1-22 gayvathgtnatgcancarwsnccongaywsnytngengtnwsnyinggn 929
garmgngcncanathaaytgy
'gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytﬁgcngtnwsnytnggn
FRL1-23 929
garmgngencanathaaytgy
. | gayathgtnatgeancarwsnocngaywsnytncangtnwsnytnggn
FRL1-24 929
garmgngcncanathaaytgy
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytncangtnwsnytnggn
FRL1-25 828
garmgngencanathaaytoy
gayathgtnatgcancarwsncCngaywsnytngcngtnwsnytnggn
FRL1-26 929
garmgngcncanathaaytgy
gayathgtnatgcancarwsncengaywsnytngengtnwsnytnggn
FRL1I-27 929
garmgngcncanathaavtgy :

' gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggn
FRL1-28 930
garmgngcncanathaaytgy :

gayathgtnatgcancarwsnoccongaywsnytngengtnwsnytnggn

FRL1-29 930
garmgngcencanathaaytgy
gayathgtnatgcancarwsnccngaywsnytngcngtnwsnytnggn

FRL1-30 923

. garmgngcncanathaaytgy

gayathgtnatgcancarwanccngaywsnyingengtnwenytnggn

FRL1-31 929
garmgngcncanathaaytgy

FRL1-32 gayathgtnatgecancarwsnccngaywsnytngengtnwsnytnagn 999
garmgngcncanathaaytgy
gayathgtnatgcancarwsncengaywsnytngengtnwsnytnggn

FRL1-32 929
garmgngencanathaaytgy

FRLL-34 gayathcaratgcancarwsnoconwsnwsnytnwsngenwsngtngygn 931
gaymgngtncanathcantgy .

FRL,1-35 gayathcaratgcancarwsneenwsnwsnytnwsngenwsngtnggn 932 -
gaymgngtngcnathcantgy

FRLI-36 garathgtnatgcancarwsnccngcncanytnwsngtnwsnccnggn 9313
garmgngcncanytnwsntay
garathgtnatgcancarwsnoeongencanytnwenginwsneconggn

FRL1-37 933
garmgngcncanytnwsntgy

FRL1-38 gayvathcaratgcancarwsnconwsnwsngtnwsngenwsngtnggn 934

FIGURE 20B




i,

183/233

gaymgngtncanathcantgy

SEQ ID
NAME SEQUENCE Q
NOQ:
'gayathcaratgcancarwsnecnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn
FRI,1-39 935
gaymangtncanathcantgy
: gayathcaratgcancarwsnocnwsnwsnytnwsngcnwsnytnggn
FRL1-40 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-41 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 636
gaymgngtncanathcantgy :
FRLL 42 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnmgnwsngcnwsngtnggn 534
| gaymgngtncanathcantgy
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn
FRL1-43 937
. gaymgngtncanathcantgy
FRL1-44 gayathgaratgcancastnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggﬂ 934
- gaymgngtncanathcantgy
PRL1-45 gayathcaratgcancarwsneococnwsnwsnytnwsngenwsngtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
gavathcaratgcancarwsnoconwsnwsnyinwsngenwsngtnggn _
FRL1-46 . 934
gaymgngtncanathcantgy
PRL,1-47 gayathcaratgcancarwsnconwsnwsnytnwsngonwsngtnggn 934
gaymgnotncanathcantgy
gayathcaratgrancarwsnccnwenwsnytnwengenwsngtnggn
FRL.1-48 934
gaymgngtncanathcantgy *
FRL1-49 gayathcaratgcancarwsnconwsnwsnytnwsngenwsngtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
FRL1-50 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
gayathcaratgcancarwsnconwsnwsnytnwsngenwsngnggn
FRLL1-51 534
gaymgngtncanathcantgy
' gayathecaratgcancarwsnocnwsnwsiytnwsngenwsnginggn _
FRLI-52. : 934
gaymgngtncanathcantgy
gayathcaratgrancarwsneCnwsnwsnytnwsnagenwsngtnggn
FRIL1I-53 : 934
gaymgngtncanathcantgy
gavathcaratgcancarwsnocoenwsnwsnytnwsngenwsngtnggn
FRL1-54 934
gaymgngtncanathcantgy
FRLT-55 gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytﬁwsngcnwsngtnggn 934
gaymgngtncanathcantgy
gayathcaratgcancarwsnccnwsnwsnytnwsngcnwsngtnggn
FRI1-56 938
gayvmgngtncanathcantgy
FRI1-~57 gayathcaratgcancarwsnccnwgnwsnytnwsngcnwsngtnggn 934
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NAME - BEQUENCE SEQ ID
NO:
gayathcaratgcancarwsneenwesnwsnytnwsngenwsngtnggn
FRL1-58 934
gaymgngtngcenathcantgy
FRL1-59 gavathcaratgcancarwsnocenwsnwsnytnwsngenwengtnggn 934
gaymgngtngcnathcantgy
gayathcaratgcancarwsncenwsnwsnytnwsngenwsngtnggn
FRL1-60 S 934
: gaymgngtncanathcantgy
gayathcaratgeancarwsneenwsnwsnytnwsngenwsngtnggrn.
FRL1-61 _ : 934 .
gaymgngtncanathcantgy
FRL1 62 gavathcaratgcancarwsncenwsnwsnytnwsngenwsngtnggn 934
gayggngtncanathcantgy
gayathcaratgcancarwsncenwsnwsnytnwsngenwsngtnggn
FRL1-63 . o 938
gaymgngtncanathcantgy
gavathcaratgecancarwsncenwsnwsnytnwsngenwsngtnggn
FRL1-64 934
gaymgngtncanathcantgy
gavathcaratgcancarwsneconwsnwsnytnwsngenwsngtnggn
FRL1-65 ) . B g 934
gaymgngtncanathcantgy
FRLZ2-1 tggttycarcarmgnceonggnecarwsneenmgnmgnytnathtay 939
FRLZ-2 tggttycarcarmgncecnggncarwsnecnmgnmgnytnathtay 939
FRL2-3 tggytncarcarmgneconggncarwsnecenmgnmgnytnathtay 940
FRLZ-4 tggytncarcarmgnocnggncarwsnoonmgnmgnytnathtay 940
FRLZ2-5 tggtayytncaraarcchnggncarcencencarytnytnathtay 941
FRL2-6 tggtayytncaraarcenggncarcencencarytnytnathtay 941
FRLZ2-7 tggtayytncaraarcenggncarecencencarytnytnathtay 941
FRL2~8 tggttyytncaraarcenggnoarecncencarcenytnathtay - 942
FRLZ-9 tggttyytncaraarcenggncarcencencarecenytnathtay 942
FRL2-11 | tggtaycarcaraarconggnaargtnccnaarytnytnathtay 943
FRL2-12 | tggtaycarcaraarconggnaargtnccnaarytnytnathtay 943
FRL2-13 | tggytncarcarmgncoenggnearccecncenmgnytnytnathtay 944
FRL2-14 | tggytncarcarmgneenggnearcecncenmgnytnytnathtay 944
FRL2-15 | tggytncarcarmgnocnggncarccncenmgnytnytnathtay 944
FRL2-16 | tggtaycarcaraarccnggncargencenmgnytnytnathwsn 945
FRL2-17 | tggtaycarcaraarccnggncargencenmgnytnytnathtay 546
FRL2-18 | tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarmgnytnathtay 847
FRL2-19 | tggtaycarcaraarccnggncarconccnaarytnttyathtay 548
FRL2-20 | tggtaycarcaraarconggncarccnccnaarytnttyathtay 948
FRL2-21 | tggtaycarcaraarccnggncarcencenaarytnytnathtay 949
FRL2-22 tggtaycarcaraarccnggncarccnccnaarytnytnathtay 949
FRL2-23 | tggtaycarcaraarcenggncarcencenaarytnytnathtay 949
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NAME | SEQUENCE Siﬁ)fb
FRL2-24 | tggtaycarcaraarccenggncarcencenaarytnytnathtay 949
FRI.2-25 | tggtaycarcaraarcconggnecarcencenaarytnytnathtay 849
FRL2-26 | tggtaycarcaraarconggncarcencenaarytnytnathtay 549
FRL2-27 | tggtaycarcaraarcconggncarconccnaarytnytnathtay 849
FRL2-28  tggtaycarcaraarcconggncarconccnaargtnytnathtay 850
FRLZ2-29 tggtaycarcaraarctnggncarccnccnaargtnytnathtay 950
FRL2-30 | tggtaycarcaraarccnggncarcencenaarytnytnathtay 549
FRL2-31 | tggtaycarcaraarconggncarconcenaarytnytnathtay 043
FRIL.2~32 | tggtaycarcaraarconggncarcenccnaarytnyinathtay 945
FRL2-33 | tggtaycarcaraarconggncarcencenaarytnytnathtay 949
FRL2-34 | tggttycarcaraarconggnaargenccnaarwsnytnathtay 951
FRL2-35 tggytnCarbaraarccnggnaargcnccnaarwsnytnathtay 952
FRL2-36 | tggtaycarcargayccnggncargencenmgnytnytnathtay 983
FRL2-37 | tggtaycarcargayccnggneargencenmgnytnytnathtay - 853
FRLZ-38 tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 554
FRL2-3% | tggtaycarcaraarcenggnaargcenccnaarttyytnathtay 955
FRLZ~40 tggtaycarcaraarccnggnaargcnccnaarytnytnathtay 954
FRL2-41 | tggtaycarcarmgncenggnaaygenccnaarytnytnathtay 956
FRL2-42 | tggtaycarcaraarcoengghaargenccnaarytnytnathtay 854
FRL2-43 | tggtaycarcaraarconggnaargcncenaargtnytnathtay 957
FRL2-44 | tggtaycarcarasarccnggnaargcneenaarytnytnathtay 954
FRL2-45 | tggtaycarcaraarccenggnaargcenccnaarytnytnathtay 954
FRL2-46 | tggtavcarcaraarccnggnaargenccenaarytnytnathtay 954
FRL2-47 | tggtaycarcaraarccnggnaargencecnaarytnytnathtay 954
FRL2-48 | tggtaycarcaraarccnggnaargenccnaarytnytnathtay 954 -
FRL2-49 | tggtaycarcaraarccnggnaargenccnaarytnytnathtay 954
FRL.2-50 | tggtaycarcaraarccenggnaargenccnaarytnytnathtay 954
FRL2-51 | tggtaycarcaraarcenggnaargcnccnaaryinytnathtay 954
FRL2-52 | tggtaycarcaraarcenggnaargenccnaarycnytnathtay 954
FRL2-53 | tggtaycarcaraarcenggnaargenccnaarytnytnathtay 954
FRL2-54 | tggtaycarcaraarcenggnaargenccnaarytnytnathtay Sh4
FRL2-55 | tggtaycarcaraarconggnaargencenaarytnytnathtay 854
FRL2-56 | tggtaycarcaraarocnggnaargencengarytnytnathtay g58
FRLZ2-57 tggtaycarcaraarccnggnaargcmccnaarytnytnathtay 954
FRL.2-58 | tggtaycarcaraarccnggnaargcnecnaarytnytnathtay 954
FRL.2-59 954

tggtaycarcaraarccnggnaargencenaarytnytnathtay
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NAME SEQUENCE SEQ 1D
NO:
FRL2-60 | tggtaycarcaraarconggnaargencenaarytnytnathtay 954
FRL2-61 | tggtaycarcaraarconggnaargenccnaarytnytnathtay 954
FRL2-62 | tgotaycarcaraarccnggnaargencenaarytnytnathtay 954
FRL2-63 | tggtaycarcaraarytnggnaargcenccnaarytnytnathcay 955
FRL2-64 | tggtaycarcaraarcoenggnaargenceenaarytnytnathtay 954
FRL2-65 | tggtaycarcaraarcenggnaargenccnaarytnytnathtay 954
ggngtnoeengaymant tyaayggnwsnganwsnggncangayttycan
FRL3~1 960
ytnaarathwsnmgngtngargengargaygtnggngtntaytaytgy:
' ggngtneongaymgnttywsnggnwsnggnwanggncangayttycan .
FRL3-2 961
vinaarathwsnmgngtngargongargaygtnggangtntaytaytgy
ggngtneongaymngnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycarn
FRL3-3 . 961
vinaarathwsnmgngtngargengargaygbnggngintaytaytgy
ggngtneengaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-4 %61
vinaarathwsnmogngtngargengargaygonggngintaytaytygy
ggngtnecngaymgnttywsnggnwsnggnwanggneangayttycan
FRL3-5 961
yvinaarathwenmgngtingargengargaygtnagngtntaytaytgy |
FRL3-6 ggngtnccngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan 961
ytnaarathwsnmgngtngargcngargaygtnggngtntaytaytgy
gagngtnecongaymgnttywsnggnwanggnwasnggneangayttycan :
FRL3-7 : _ 961
ytndarathwsnmgngtngargengargaygtnggngtntaytaytgy
ggngtnccongaymgnt tywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-8 . . : 9¢1
vtnaarathwsnmgngtingargcngargaygtnggngintaytaytgy
' ggngtnocngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangaytiycan
FRI.3-9 . 861l
yinaarathwsnngngtngargengargaygbhggngtntaytaytgy
ggngtncconwsnmgnt tywsnggnwenggnwsnyggneangayttycan
FRL.3-11 862
- ytncanathwsnwsnytncarccngargaygtngcncantaytaytgy-
FRL3-12 ggngtnoenwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan 962.
: yvincanathwsnwsnytncarcoengargaygtngencantaytaytoy
‘ggngtnecongaymgnttywsnggnwsnggngoenggncangayttycan
FRL3-13 . 963
yvinaarathwsnmgngtngargengargaygtnggngtntaytaytgy
gangtncengaymgnttywsnggnwsnggngenggnoangayttycan
FRL3-14 963
vinaarathwsnmgngtangargengargaygnggngtntaytaytgy
ggngtncongaymgnitywsnggneanggngenggneangayttycan ‘
FRL3-15 964
vtnaarathwsnmgngtngargengargayginggngtntaytaytgy
ganathcongaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-16 9eb
yincanathwsnmgnytngarccngargayttygengtntaytaytgy
FRL3 -1 ggnathccongaymgnt tywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan 565

yvtncanathwsnmgnytngarcengargayttygengtntaytayigy
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yvitncanathwsnwenytncarwsngargayttygengtntaytaytgy

NAME SEQUENCE SEQ ID
NO:
ggngtnecenwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangarttycan -
FRL2-18 966
yvtncanathwsnwsnytncarcoengargayttygencantaytaytgy
ggngtnccngaymgnttycanggnwsnggnwsnggneangayttycan | . _
FRL3-18 - 967
. yvtncanathwsnwsnytncargcngargaygtngengtntaytaytgy
ggngtnecngaymgnttycanggnwsnggnwsnggnceangayttycan |-
FRL2-20 : : . - 967
ytncanathwsnwsnytncargongargaygtngengtntaytaytgy
ggngtneengaymgnttywsnggnwsnggnwenggneangayttycan
FRL3-21 968
yvtncanathwenwsnytncargengargaygtngengintaytaytgy
ggngtncengaymgntiywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3~22 969
: yvincanathwsnwsnytncargcengargaygingengtntayttytgy
: ggngtncongaymgnttywsnggnwsnggnwanggncangayttycan
FRL2-23 _ 969
vincanathwsnwsnytncargengargaygtngengtntayttytyagy
~ P ggngtneengaymgnttyggnggnwsnggnwsnggneangayttycan
FRL3~24 570
yvincanathwsnwsnytncargengargavgtngengtntaytaytgy
gogngtncengaymgnt tyggnggnwsnggnwsngoncangayvttycan | ‘
FRL3-25 : o $70
yvincanathwenwsnytncargcengargaygtngengtntaytaytgy
ggngtacengaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-~26 _ 871
yitncanathwsnwsnytncargengaygaygtngengtntaytaytgy
ggngtnccngaymgnt tywsnggnwesnggnwsnggncangayttycan
FRL.3-27 971
ytncanathwsnwsnytnecargengaygaygtngengtntaytaytgy ‘
ggngtneongaymgntiywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-28 : s 872
yvtncanathwsnggnytncargengargaygtngenyintaytaytgy
ggngtnecngaymgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRIL.3-29 972 -
ytncanathwsnggnytncargcngargaygtngcnytntaytaytgy
ggngtnecongaymgnttywsnggnwsnggrniwsnggncangayttycan
FRL3-30 - _ : 873
vincanathwsnwsnytncargcoengargaygingengtnttytaytgy
.| ggngtnceongaymgnttywsnggnwsnggnwsnggneangayttycan
FRL3-31 - : 973 -
yvincanathwsnwsnytncargengargaygingengtnttytaytgy
ggngtnccengaymgnttywsnggnwsnggnwsnggneangayttycan _
FRI.3-32 969
yvincanathwsnwsnytncargongargaygngengtntayttytgy
ggngtncongaymenttywsnggnwsnggnwanggneangayttycan
FRL3-33 |. 565
vincanathwsnwsnytncargengargaygingengtntaytytgy
ggngincenwsnaarttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-34 974
1 ytncanathwsnwasnytncarccngargayttyvgencantaytaytgy
ggngtncenwsnmgnttywanggnwanggnwsnggncangayttycan
FRL.3-35 _ 975
yincanathwsnwsnytncarcengargayttygencantaytaytgy
FRL3-36 ggnathcengenmgnttywsnggnwsnggnwsnggneangarttycan 976
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I
NAME SEQUENCE SEQ ID
NO:
ggnathcongoenmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangarttycan
FRL.3-37 . 576
yincanathwgnwsnyincarwsngargayttygengtnoaytaytgy
FRL3-38 gongtnoonwsnmgnt tywsnggnwsnggnwsnggnecangayttycan 975
yvincanathwsnwsnytncarcongargayttyvgeoncantaytaytgy
' ggngtnocnwsnmgnitywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-39 977
ytncanathwsnwsnytncarccngargayttygcngcntaytaytgy
ERL3-40 ggngtnecnwsnmgnitywsnggnwsnggnwsnggnecangayttycan 995
' ytncanathwsnwsnytncarccngargayttygcncantaytaytgy
| ggngtneconwsnmghginwsnggnwsnggnwsnggncangayttycan :
FRI.3-41 978
yvtncanathmgnwenytincarcengargayttygoncantaytaytgy
ggngtnecoenwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggneangayttycan
FRL3-42 _ . 979
vincanytnwsnwsnyincarcongargayttygencantaytaytgy
ggngtncenwsnmgntiywsnggnwsnggnwsnggneangayttyecan
FRL3-43 975 -
vEncanathwsnwsnytncarccengargayttygcencantaytaytgy
FRL3 -44 ggngincenwsnmgnt Lywsnggnwenggnwsnggncangayttyecan 580
yincanathwsnwsnytnearcongaraayttygencantayvtavegy
FRL3-45 ggngtnconwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan 981
yincanttywsnwsnytncarcongargayttygencantaytaytgy
FRL3 - 46 ggngtneenwsnmont tywsnggnwenggnwsnggneangayttycan 982
yvincanytnwsnwsnytncarccengargayttygenwsntaytaytgy ‘
ggngtncecnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangaytycan P
FRL3~47 982
vincanytnwsnwsnytncarccngargayttiygenwsntaytaytgy
ggngtncenwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggneangayttycan
FRL3-48 : 975
vitncanathwsnwsnytncarcoengargayttygoncantaytavtgy
: ggngtnoenwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggnecangayttycan
FRL3-49 : 975
yvtncanathwsnwsnytncarccngargayttygoncantaytaytgy
: gangtneenwsnmgnt tywsnggnwsnggnwsnggnecangayttycan
FRL3-50 ' 975
vincanathwenwsnytncarcengargaytiygoncantaytaytgy
ggngtncecnwsnmgnttywsnggnwsenggnwsnggneangayttycan
FRL3-51 , 983 |
vitncanathwsnwsnytncarcengargayttygconwsntaytaytgy
ggngtneoenwsnmgnt tywsnggnwsnggnwsnggnceangaytiyean
FRL3-52 : ' 983
vincanathwsnwsnythcarceongargayttygonwsntaytaytgy '
ggngtnecnwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggneangaytvycan.
FRL3-53 975
vincanathwsnwsnytncarccngargayttygencantaytaytgy
; ggngtnconwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggneangayttycan
FRL3-54 . 984
ttycanathwenwsnytncarcengargayathgencantaytaytgy
FEL3-55 ggngtncenwsamgntiywsnggnwsnggnwsnggneangayttycan 084

ttycanathwsnwsnytncarccongargayathgoncantaytaytgy

FIGURE 20H
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NAME SEQUENCE SEQ ID
NO:
ggngtneconwsnmgnittywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-56 S84
ttycanathwsnwsnytncarccengargayathgencantaytaytgy
FRL3-57 ggngtncenwsnngnttywesnggnwsnggnwsnggneangayttycan | 984
ttycanathwsnwenytncarcengargayathgencantaytaytgy
ggngtneenwsnmgnttywasnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-58 . . 984
. ttycanathwesnwenytnecarcongargayathgoncantaytavigy
1 ggngtncenwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggneangayttycan
FRL3-59 . _ 984
ttycanathwsnwsnytncarccngargayathgencantaytaytgy
ggngtncenwsnmgnttywsnggnwsnggnwsngarcangayttycan
FRL3-60 885
ttycanathwsnwsnytncarcengargayathgencantaytayigy
‘ ggngtnecnwsnmgnttywsnggnwanggnwenggncangayttycan
FRL3-61 _ . 584
_ ttycanathwsnwsnytncarcocngargayathgencantaytaytgy
ggngtnecenwsnmgnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-62 : 984
A ttycanathwsnwesnytncarcengargayathgencantaytaytgy
. gongtnoonwsnmgnttywsnggawsnggnwsnggnceangayttycan
FRL3-63 : 984
- ttycanathwsnwsnytncarccengargayathgencantaytaytgy
ggngtncecenwsnngnttywsnggnwsnggnwsnggncangayttycan
FRL3-64 o84
ttyvcanathwenwsnytncarcongargayathgencantaytaytgy
ggngtneconwsnmgnttywsnggnwanggnwenggnecangayttycan
FRL3~65 984
ttycanathwsnwsnytncarccongargayathgencantaytaytgy
FRL4-T ttyggncarggncanmgnytngarathaar 286
FRL4-2 ttyggncarggncanmgnhytngarathaar 286
FRL4-3 rtyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-4 ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-5 ttyggncarggncanaarytngarathaar 288
FRL4-6 - | Ctyggnggnggncanaargtngarathaar 989 ..
FRL4 -7 ttyggnggnggncanaargtngarathaay 989
FRL4-8 ttyggncayggncanmgnytngarathaar 590
FRL4~9 ttyggncayggneanmgnytngarathaar 590
FRL4~11 ttyggnccnggncanaargtngayathaar 991
FRL4-12 | ttyggnggnggncanaargtngarathaar 9859
FRL4-13 | ttyggncenggncanaargtngayathaar 991
FRL4-14 | ttyggnccnggncanaargtngayathaar 991
FRL4-15 ttyggnggnggncanaargtngarathaar 985
FRL4-16 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 952
FRL4-17 | ttyggncarggncanaarytngarathaar S88
FRL4-18 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRIL4-19 | ttvggncarggncanaargtngarathaar 992
FR14-20 .1 ttyggnearggncanaargtngarathaar 592

FIGURE 201
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NAME SEQUENCE S?O SID
FRL4-21 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRL4-22 | ttyggnearggncanaargtngarathaar 992
FRL4-23 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRL4-24 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRL4-25 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 992
FRL4-26 | ttyggnccnggncanaargingarathaar 993
FRL4-27 | ttyggnconggncanaargtngarathaar 893
FRL4-28 | ttyggncarggncanaarytngarathaar 988
FRL4-29 | ttyggncarggncanaarytngarathaar 988
FRL4-30 | ttyggnganggnceanaargtngenathaar 994
FRL4-21 | ttyggnggnggncanaargtngenathaar 994
FRL4-32 | ttyggnggnggncanaargtngarathaar 989
FRL4-33 | ttyggnggnggncanaargtngarathaar 989
FRL4-34 | ttyggncenggneanaargtngayathaar 991
FRI.4-35 | ttyggncecnggneanaaratggayathaar 995
FRL4-36 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 592
FRL4-37 | ttyggncarggncanaargtngarathaar 292
FRL4-38B | ttyggnecarggncanaargtngarttyaar 596
FRL4-39 | btyggncenggncanaargtngayathaar 991
FRL4~40 .ttyggnggnggncanaargtngarathaar 989
FRL4~41 | ttyggnggnggncanaargtngarathaar 289
FRL4-42 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-43 | ttyggncarggncanmgnytngarathath 987
FRI4-44 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 98¢
FRL4-45 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986 -
FRL4-46 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-47 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 586
FRL4-48 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-49 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-50 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 586
FRL4-51 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-52 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 586
FRL4-53 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 98¢ .
FRL4-54 | ttyggncecnggncanaargtngayathaar 981
FRL4-55 | ttyggncenggncanaargtngayathaar 991

ttyggnggnggncanaargtngarathaar 9839

FRL4-56

FIGURE 20J
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NAME SEQUENCE SEQ ID
_ NO:
FRL4-57 | ttvggnggnggncanaargtngarathaar 989
FRL4-58 | ttygegnggnggrcanaargtngarathaar 989
FRL4-59 | ttyggnggnggncanaargtngarathaar 989
FRL4-60 | ttyggnggnggnecanaargtngarathaar 589
FRL4-61 | ttyggnggnggncanaargtngarathmgn 987
FRL4-62 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-63 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986
FRL4-64 ttyggnearggncanmgnytngarathaar 986
FRI4-65 | ttyggncarggncanmgnytngarathaar 986

FIGURE 20K




192/233

HEAVY CHAIN FR NUCLEOTIDE SEQUENCES

NAME NAME SEQUENCE sf&)?n
FRHEL-1 FRHI-1 _ cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccngg 998
ngcenwsngtnaardtnwsntgyaargcenwsn
FRHT -2 FRU1-2 cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccngg 998
ngcnwsngtnaargtnwsntgyaargenwsn
FRHT -3 FRE1-3 cargtncayytngtncarwsnggngcngargtnaaraarcengg 999
ngcecnwsngtnaargtnwsntgyaargtnwsn
FRHT -4 FRET -4 cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnaaraarccngg 998
ngoenwsngtnaargtnwsntgyaargonwsn
FRH1-5 FRUT-5 cargtncaryvingtncarwsnggngengargtnmgnaarcongg 1000
ngcnwsngtnaargtnwsntgyaargtnwsn
PRYL -6 FRUL-6 cargtncarytngtncarwsnggngcngargtnmgnaarccrgg 1000
ngenwsngtnaargtnwsntgyaargtnwsn
FRE1 -7 FRHT-7 cargtncecanytnaargarwsnggneengtanvingtinaarecnca 1001
ngarcanytncanytncantgycangtnwsan
FREL -8 FRE1-8 .cargtncanytnaargarwsnggneongtnytngtnaarccnca 1001
ngarcanytncanytncantgycangtnwsn
FRE1-9 PRET - 9 carathcanytnaargarwsnggnocncanytngtnaarcenca 1002
ncarcanytncanytncantgycanttywsn
FRU1-10 FREL-10 garathcanytnaargarwsnggncencanytngtnaarcenca 1002
: ncarcanytncanytncantgycanttywsn
FRUL-11 FRHE1-11 carathcanytnaargarwsnggnooncanytngtnaarcoenca 1002
ncarcanytncanytncantgycanttywsn
PRUT -12 FRH1-12 carathcanytnaargarwsnggncecencanytngtnaarccenca 1002
. ncarcanytncanytncantgycanttywsn
FRYT - 13 FRH1-13 carathcanytnaargarwsnggnccncanytngtnaarcgnca 1002
necarcanytncanytncantgycanttywsn -
FRHT-14 FRH1-14 carathcanytnaargarwsaggnccncanytngtnaarccnca 1002
nearcanytneanytncantgycanttywsn
FRYUL-15 FRH1-15 carathcanytnaargarwsnggnccencanytngtnaarccnca 1002
ncarcanytncanytncantgycanttywsn
FRHL-16 FRHL-16 gargtncarytngtngarwsnggnggnaggnytngtnaarcongyg 1003
nggnwsnytnmgnytnwsntgygongenwsn
FREL-17 FRH1-17 gargtncaryinytngarwsnggnggnggnytngtncarccngg 1004
nggnwsnytnmgnytnwsntgygongenwsn
FRH1-18 FRH1-18 gargtncarytnytngarwsnggnggnggnytngtncarcengg 1004

nggnwsnytnmgnytnwsntgygoengenwsn

FIGURE 21A
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FRH1-37

ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn

NAME NAME SEQUENCE S%&)?D

FRH1-19 FRH1-19 gargtncaryinytngarwsnggnggnggnytngtincarcengg 1005
nggawsnytnmgnytnwsntgycangcnwsn

FRYL-20 FREL-20 gargtncaryitnytangarwsnggnggnggnytngitncarccocngg 1005
nggnwsnytnngnytnwsntgycangcnwsn

FRH1-21 TRHL-21 cargtncaryingtngarwsnggnggnggngtngincarccngg 1006
nmgnwsnytnmgnytnwsntgygcongonwsn

FREL-22 FREL-22 cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtincarcengg 1006
nmgnwsnytnmgnytnwsntgygocngenwsn

FRH1-23 FRHL-23 cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtnca?ccngg 1006
nmgnwsnytnmgnytnwesntgygengenwsn

FRHL - 24 FRHE] - 24 cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarcongg 1006
nmgnwsnytnmgnytnwsntgygengonwsn

FRHT - 25 FRHL-25 cargtncaryingtngarwsnggnggnagngtngtncarcengyg 1006
nmgnwsnytnmgnytnwentgygoengonwsn

FRHEL-26 FREL-26 cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarccecngg 1006
nmgnwsnytinmgnytnwsntgygengconwsr

FRHL -27 FRH1-27 cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarcengyg 1008
: . nmgnwsnytnmgnytnwsntgygoengonwsn

FRH1-28 FRE1-28 cargtncaryingtngarwsnggnggngongtngtncarccngg 1006
nmgnwsnytnmgnytnwsntgygcngcnwsn

FRHL-29 FRE1-29 cargtncarytngtngarwsnggnggnggngtngtncarcengg 1006
nmgnwsnytnmgnytnwsntgygengenwsn

FRHL-30 FRHT-30 cargtncarvtngtngarwsnggngagnggngtngtncarcengg 1006
nmgnwsnytnmgnytnwsntgygengonwsn

FRHL-31 ROl -21 gargtncarytngtngarwsnggnggnhggnytngtncarcengg 1007
nggnwasnytnmgnytnwsntgygengenwsn

FRHL-32 FRHET - 32 gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarcengg 1007
nggnwsnytnmgnytnwsntgygengonwsn

PREL-33 FRUT-33 gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarceengg 1007
nggnwsnycnngnyinwsntgygcngocnwsn

FRH1-34 TRH-34 gargtncarytngtngarwsngagnggnggnytngtncarcongg 1007
nggnwsnytnmgnytnwsntgygengonwsn

FRHL-35 FRH1-35 cargincarytncargarwsnggneenggnyingtnaarcenws 1008
ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn

FRH-36 FRH1-36 cargtnearytncargarwsnggneenggnytngtnaaroonws 1008
o ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn

PR -37 cargtncaryincargarwsnggneonggnytngtnaarccenws 1008

FIGURE 21B
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B
NAME NAME SEQUENCE s I?O _ID
FRH1-38 FRHT-38 Cargtnecarytncargarwsnggnecnggnytngtnaarcenws 1008
ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRH1-39 FRH1-39 cargtncarytncargarwsnggneenggnytngtnaarccenws 1009
ncarcanytnwsnytnaaytgycangtnwsn
FREI-40 { FRE1-40 cargtncarytnecargarwsnggnccnggnytngtnaarconws 1009
_ ncarcanytnwsnytnaayvtgycangtnwsn
FRH1-41 FRE1-41 cargtncarvtncargarwsnggneenggnytngtnaarcenws 1008
ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn _
FRH1-42 FRH1-42 cargtncaryincargarwsnggneconggnytngtnaarcenws 1008
ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRH1-43 TRH1-43 cargtncarytncargarwsnggneonggnytngtnaarconws 1008
ncarcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRU1-44 FREL-44 cargtncarytncargarwsnggncenggnytingtnaarcenws 1008
nearcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRHL-45 FRH]-45 cargtncarytncargarwsnggneoenggnytnginaarocenws 1008
nearcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FREL-46 FRUT-46. cargtnecaryvtncarcartggggngoenggnytnytnaarcenws 1010
. ngarcanytawsnytncantgygengntay
FRI1-47 FRE1-47 cargtncarytrncarcartggggngcenggnyinytnaarccnws 1010
} ngarcanytnwsnytncantgygcngtntay
FRHEL-48 FRHEL-48 gargtnecarytnecarcartggggngenggnytnytnaarcenws 1010
ngarcanytnwsnytncantgygengtntay
FRH1-49 FRH1-49 cargtncaryvtncarcartggggngenggnytnytnaarcocnws 1010
ngarcanytnwsnytncantgygengtntay
FPRUL-50 FRH1-50 t cargtnecarytncarcartggggngenggnytnytnaarconws 1010
ngarcanyvinwsnytnecantgygengtntay
FRHT-51 FRH1-51 cargincaryincargarwsnggnecnggnytngtnaarccenws 1011
- ngarcanytnwsnytncantgycangtnwsn
PREL-52 FRHL-52 cargtncarytncargarwsnggnoonggnytngtnaarcenws 1011
ngarcanytnwsnytncantgycangtnwsn
FRH1-53 FRUI-53 cargtncarytncargarwsnggneonggnytngtnaarcocnws 1011
ngarcanytnwsnytncantgycangtinwsr
FRUL-54 FRH1-54 gargtncarytngtnearwsnggngongarytnaaraarcecngg 1012
ngarwanytnaarathwentgyaarggnwsn
FRH1-55 FRHL-55 gargtncarytngtncarwsnggngengargtnaaraarcongg 1013
ngarwsnytnaarathwsntgyaarggnwsn
PRUL-56 FRH1-56 gargtncarytngtncarwsnggngengargtnaaraarcongg 1013
ngarwsnytnaarathwsntgyaarggnwsn
FRHI-57 FRH1-57 cargtncarytncarcarwsnggneocnggnytingtnaarcenws 1014
ncarcanytnwsnytncantgygcenathwsn
FRH1-58 FRH1-58 gargtncarytngtngarwsnggnggnggnytngtncarcengg 1007
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NAME NAME SEQUENCE SENQO :ID
FRH2-1 FRH2-1 tgggtnmgneargencenggnecarggnytngartggatggygn 1015
FRH2-2 "FRH2-2 tggginmgnecargenccenggnecarggnytngartggatgggn 1015
FRH2-3 FRH2-3 tgggtnmgncargeneenggnearggnytngartggatggygn 1015
"FRH2-4 FRH2-4 tgggtnmgncargcncenggnearggnytngartggatgggn 1015
FRH2-5 FRH2-5 tgggtnmgnecargcenceenggnaarggnytngartggatgggn 101e
FRH2~6 FRH2-6 tgggtnmgncargencenggnaarggnytngartggatgggn - 1016
FRH2-7 FRHZ2-7 tggathmgncarconconggnaargenytngartggytbngen 1017
FRHZ -8 FREH2-20 tggathmgncarccencenggnaargenytngartggytngtn 1018
FrRHZ2-9 FRH2-65 tggathmgncarconcenggnaargenytngartggytngen 1017
FRH2~10 FRHZ-56 tggathmgncarcecnceonggnaargenytngartggytngen 1017
FRH2-11 FRH2-62 tggathmgncarconconggnaargcnytngartggytngen 1017
FRH2-12 FRHZ2-2 tggathmgncarccnconggnaargenytngartggytngen 1017
FRH2-13 FRHZ-59 tggathmgncarcencconggnaargenytngartggytngen 1617
FRH2-14 FRH2-57 tggathmgncarceoncenggnaargenytingartggytngen 1617
FRHZ2-15 FRHZ2-64 tggathmgncarceonconggnaargenytngartggytngen 1017
FRH2~16 FRH2-41 Tgggtnmgncargcncenggnaarggnytngartgggtnwsan 1013
FRH2-17 FRHZ2-45 tggginmgneargencenggnaarggnytngartgggtnwsn 1019
FRE2-18 FRH2Z-4"7 tgggtnmgncargcecncenggnaarggnytngartgggtnwsn 1019
FREH2-1% FRH2-51 . tggotnmghcargoneocngenaarggnytngartgggtnwsn 1019
FRH2-20 FRH2-52 tgggtnmgncargencenggnaarggnyingartgggtnwsn 1019
FRE2-21 FRH2~13 tgggtnmgncargcenconggnaarggnytngartgggtngen 1020
FRH2-22 FRH2-14 tgggtnmgncargcnoocnggnaarggnytngartgggtngen 1020
FRHZ-23 FRHz-1 tgggtnmgncargenconggnaarggnytngartgggtagen 1620
FRH2-24 FRH2-22 tgggtnmgncargoncenggnaarggnytngartgggtingen 1020¢
FRH2-25 FRH2-23 tgggtnmgnecargencenggnaarggnytngartgggingcn 10290
FRHZ-26 FRH2-12 tgggtnmagncargencenggnaarggnytngartgggtngen 1020
FRHZ-27 FRHZ-5 tgaggtnmgnecargencenggnaarggnytngartgggtngen 1020
FRHZ-28 FRH2-15 tgggtnmgncargenconggnaarggnytngartgggingen 1020
FRH2-29 FRH2-7 tgogtnmgneargencenggnaarggnytngartgggtngen 1020
FRH2-30 1+ FRH2-61 tgggtnmgncargencenggnaayrggnyingartgggtngcen 1020
FREZ2-31 FRH2-39 tgggtnmgncargenconggnaarggnytngartgggtnwsn 1019
FRH2-32 FRH2-34 tgggtnmgnoargenocnggnaarggnytngartgggtnwsn 10198
FRH2-33 FREZ2-6 tgggtnmgncargcnocnggnaarggnytngartgggtnwsn 1018
FRH2-34 FRH2-35 tgggtnmgneargencenggnaarggnytngartgggtnwsn 1018
FRH2-35 FRHZ2-21 tggathmgnecarcayccnggnaarggnytngartggathggn 1021
FRH2-36 FRHZ-8 | tggathmgnecarcaycenggnaarggnytngartggathggn 1021
FRH2-37 FRH2-S tggathmgnecarcayccnggnaarggnytngartggathggn 1021
FRH2-38 FRH2-18 tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartggathggn 1021
FRH2-39 FRH2-24 tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartggathggn 1021

FIGURE 206D
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ggaryvtnwsnwsnytnmgnwsngargaycangcngtntaytayt
gygcncan

NAME NAME SEQUENCE S?g)fb
FRH2-40 FRH2-25 tggathmgncarcayccenggnaarggnytngartggathggn i021
FRE2-4% FRHZ-26 tggathmgnearcayccenggnaarggnytngartggathggn 1621
FrRH2-42 FRH2-27 tggathmgncarcayccenggnaarggnytngartggathggn 1621
FRH2-43 FRHZ-38 tggathmgncarcayccnggnaarggnytngartggathggn ic21
FRH2-44 FRHZ2-54 tgggtnmgncarcayccnggnaarggnytngartggathggn 1022
FRHZ2-45 FRHZ-55 tgggtnmgncarcaycconggnaarggnytngartggathggn 1022
FRH2-46 FRH2-43 tggathmgncarccncenggnaarggnytngartggathggn 1023
FRE2-47 FRMZ-44 tggathmgncarccnceonggnaarggnytngartggathggn 10623
FRH2-48 FRH2-49 tggathmgncarcencenggnaarggnytngartggathggn 1023
FRH2-49 FRH2-50 tggathmgncarccncconggnaarggnytngartggathggn 1023
FRHZ2-50 FRH2~53 tggathmgncarconcenggnaarggnytngartggathggn 1023
FRH2-51 FRH2~33 tggathmgncarcengenggnaarggnytngartggathggn 1024
FRH2-52 FRHZ2-3 tggathmagncarconcenggnaarggnytngartggathggn 1023
FRH2-53 FrRHZ2-4 tggathmgncarcoencenggnaarggnyingartggathggn 1023
FRH2-54 FRHZ-16 tgggtnmgncaratgeonggnaarggnyingartggatgagn 1025
FRH2-55 FRHZ-17 tgggtnmgncaratgecnggnaarggnytngartggatgggn 1025
FRH2-56 FRH2-11 | tgggtnmgncaratgeenggnaarggnyngartggatgggn 1025
FRHZ2-57 FREHZ2-37 tggathmgncarwsnoccnwsnmgnggnytngartggytnagn 1026
FRHZ2-58 FRHZ-39. tgggtnmgncargcenconggnaarggnytngartgggtnwsn 1019
mgngtncanatgcancangaycanwsncanwsncangentayatc |

FRH3-1 FRH3-10. ggarytnmgnwsnytnmgnwsngaygaycangengtntaytayt 1627
gygcnmgrl
mgngtncanatgeancangaycanwsncanwsneangentayat

FRH3-2 FRH3-10 ggarytnmgnwsnytnmgnwsngaygaycangengtntaytayt 1027
gygconmgn
mgngtncanatgcanmgngaycanwsnathwsncangentayat

FRH3-3 FRH3-42 ggarytnwsnmgnytnmgnwsngaygaycangengtntaytayt 1028
gygenmgn
ngngtncanatgcanmgngaycanwsnathwsnecangentayat

FRH3-4 FRH3~40 ggarytnwsnmgnytnmgnwsngaygaycangengtntaytayt 1028
gygcnmgn '
mgngtncanatgytngargaycanwsncangaycangentayat

"FRH3-5 FRH3-30 1029

FIGURE 21E
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NAME

NAME

SEQUENCE

SEQ ID
KO:

FRH3-6

FRH3-31

mgngtncanatgytngargaycanwsncangaycangcntayat
ggarytnwsnwsnytnmgnwesngargaycangengtntaytayt
gygencan

1023

FRH3-7

FRH3-25

mgnytncanathwsnaargaycanwsnaarwsncargtngtnyt
ncanatgcanaayatggayecngtngaycangcencantaytayt
gygcnmygn

1030

FRH3-8

FRH3-20

mgnytncanathwsnaargaycanwsnaarwsncargtngtnyt
ncanatgecanaavatggayeongtngaycangencantaytayt

gygcnmgan

1030

FRE3-9

FRH3-65

mgmytncanathcanaargaycanwsnaaraaycazgtngtnyt
ncanatgcanaayatggayecngingaycangcecncantaytayt

gygcrcay :

1031

FRH3-10

FRH3-56

mgnytncanathcanaargaycanwsnaarcancargtngtnyt
ncangtncangayvatggaycengtngaycangcncantaytayt
gygcncay

1C32

FRH3-11

FRH3-62

mgnytncanathcaﬂaargaYcanwsnaaraaycargtngtnyt
ncanatgcanaayatggayccngtngaycangencantaytayt
gygeneay

1031

FRH3-12

FRH3-2

mgnytncanathcanaargaycaﬁwsnaaraaycargtngtnyt
ncanatgcanaayytngayccngtngaycangencantaytayt

gydgcncay

1033

FRH3-13

FRH3-5%

mgnytncanathcanaargcncanwsnaaraaycargtngtnyt
ncanatgcanaayatggayveccngtngaycangcncantaytayt

gygencay

1034

FRH3-14

FRH3~57

mgnytncanathganaargaycanwsnaaraaycargtngtnyt
ncanatgcanaavatggayeengtngaycangencantaytayt

gygencay

1031

FRH3-15

FRH3-64

mgnytncanathcanaargaycanwsnaaraaycargtngtnyt
ncanatgeanaavatggayeengtngaycangcncantaytayt
gygcneay

1031

FRH3-16

FRH3-41

mgnttycanathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnytntayyt
ncaratgaaywsnyinmgngengargaycangcecngtntaytayt
gygcnmgn

1035

FRH3-17

FRH3-45

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayvt
ncaratgaaywanytnmgngcngargaycangcngtntaytayt
gygcnaar

10836

FIGURE 21F
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NAME

NAME

SEQUENCE

SEQ ID
NO:

FRH3-18

FRH3-47

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngengargaycangengtntaytayt
gygcnaar

1036

FRH3-19

FRH3-51

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngengargaycangengartaytayt
gygenaar

1637

FRH3-20

FRH3-52

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngengargaycangengartaytayt
gygcnaar '

1637

FRE3~Z1

FRH3-13

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnatgaaycanyitntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngengargaycangcengtntaytayt
gygenmgn :

1038

FRH3-22

FRE3-14

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnatgaaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngengargaycangengintaytayt
gygconmgn '

1038

FRH3-23

FRH3-1

mgnttycanathwsnngngayaaywsnaaraaycanytntayyt

ncaratgeaywgnytnmgngengargaycangengtntaytayt

gygcnmgri

1039

FRH3-24

FRE3-22

magnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngengargaycangengtntaytayt
gygenman

1039

FRH2-25

FRH3-23

mgnttycanathwsnmgngayvaaywsnaaraaycanytntayyt

-ncaratgaaywsnytnmgngongargaycecangengtntaytayt

gygenmgr

1038

FRH3-26

FRH3-12

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngcngargaycangcngtntaytayt
gygtnytn

1040

FRH3-27

FRH3-5

mgnttycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
ncaratgaaywsnytnmogngongargaycangengtntaytayt
gygenmgn

1039

FRH3-28

FRH3-15

mgnttycangtnwsnmgngayaaywsnaaraaycanytnttyyt
ncaratgaaywsnytnmgngcngargaycangengtntaytayt
gygcnmgn

1041

FRH3-29

FRH3-7

mgnitycanathwsnmgngayaaywsnaaraaycanytntayyt
nearatgaaywsnytnmgngcngargaycangengtntaytayt
gygcnmgn

1039

FIGURE 21G
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NAME

NAME

SEQUENCE

SEQ ID
- NO:

FRH3-30

FRH3-61

mgnttycanathwsnmgngavaaywsnasraaycanytngayyt
ncaratgaaywsnytnmgngengargaycangengtntaytayt
gy genmgrl .

1041

FRH3-31

FRH3-39

mgnttycanathwsnmgngayaayvgcnaaraaywsnytnttyyt
ncaratgaaywsnytnmgngaygargaycangengtntaytayt
gygenytn

1042

FRH3-32

FRE3-34

mgnttycanathwsnmgngayaaygenaaraaywsngtntayyt

: ncaratgaaywsnytnmgngaygargaycangcngtntaytayt

gyacnman

1043

FRH3-33

FRH3-6

mgnttycanathwesnmgngayaaygcnaaraaywsnytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngavgargaycangcngtntaytayt
gygenmgn

1044

FRH3-34

.FRH3~35

mgnttycanathwsnmgngayaaygcnaaraaywsnytntayyt
ncaratgaaywsnytnmgngaygargaycangcngtntaytayt
gygecnmgn

1044

FRH3-35

FRH3-21

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naayytnwsnwsngtncangengengaycangengtntaytayt

| gygenmgn

1045

FRH3-36

FRH3-8

mgﬂgtnaayatgwsngtngaycanwsﬁaafaaycarttywsnyt
naaryinwsnwsngtncangengongaycangengtntaytayt
gygconmgn

1046

FRE3-37

FRH2-9

mgnginaayatgwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt

naarytnwsnwsngthcangengengaycangengtntaytayt
gygenmgn

1046

FRH3-38

FRE3-18

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywshyt
naarybnwsnwsngtncangengengaycangengtntaytayt
gygcnmgn ' '

1047

FRH3-39

FRH3-24

mgnathcanathwsngongaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naaryinaaywsngtncangengengaycangengtntaytayt
gygcnmgn

1048

FRE3-40

FRH3-25

mgnathcanathwsngengaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnaaywsngtneangengengaycangengtataytayt
gygenmgn

1048

FRH3-41

FRE3-26

mgnathcanaarwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtncangengengaycangengtntaytayt

gydanmgn

1049

FIGURE 21H




200/233

NAME

NAME

SEQUENCE

FRH3-42

FRH3-27

mgnathcanaarwsngtngaycanwsnaaraaycarttywenyt
naarytnwsnwsngtncangcngangaycangcngtntaytayt
gygenmgn

FRHE3-43

FRH3-38

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtnecangengengayecangengtntaytayt
gygcnwsn

1050

FRH3-44

FRH3-54

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnttywsngtncangengengaycangengtntayttyt
gygcnman

1051

FRH3-45

FRH3-55

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytntiywsngtincangengengaycangoengtntayttyt
gygenmgn

1051

FRH3-46

FRH3-43

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtncangcngengaycangengtntaytayt
gygenmgn

1047

FRHE3Z-47

FRH3-44

mgngtncanathwsngingaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtnoangcngcngaycangcngtntaytayt
gygenmarn

1047

FRH3-48

FRH3-49

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt

naarytnwsnwsngtncangcngcngaycangengtntaytayt |

gy genmgrl

1047

FRH3-49

FRH3-50

mgngtncanathwsngtngaycanwsnaaraaycaxttywsnyt
naarytnwsnwsngtncangengengaycangengtntaytayt

gygcnmgn

1047

FRH3-50

FRH3-53

mgngtneanathwesngtngaycanwsnaaraaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtncangcngcngaycangcngtntaytayt

gygenmgn

1047

FRH3-51

FRH3-33

mgngtncanatgwsngtngaycanwsnaaraaycarttiywsnyt
naaryinwsnwsngtncangengengaycangengtntaytayt

gyJgcnmgr

1652

FRH3-52

FRH3-3

mgngtncanathwsnathgtncanwsnmgnaaycarttywsnyt
naarytnwsnwsngtrncangengengaycangengtntaytayt
gygenmgrn

1053

FRH3-53

FRH3-4

mgngtncanathwsnathgtncanwsnmgnaaycarttywsnyt
naarytnwenwsngincangengengaycangengtntaytayt
gygenmgn

1053

FIGURE 211
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NAME NAME SEQUENCE Sﬁg)fn
cargtncanathwsngcngayaarwsnathwsncangentayyt
FRH3-54 FRH2-16 ncartggwsnwsnytnaargenwsngaycangenatgtaytayt 1054
gygenmgn |
cargtncanathwsngengayaarwsnathaaycangentayyt
FRH3-55 FRH3-17 ncartggwsnwsnytnaargoenwsngaycangcenatgtaytayt 1055
' gygcnmgn
cargtncanathwsngengayaarwsnathwsnecangentayyt
FRH3-56 FRH3-11 ncartggwsnwsnytnaargonwsngaycangcenatgtaytayt 1054
gygcnmgn
mgnathcanathaaycengaycanwsnaaraaycarttywsnyt _
FRH3-57 FRH3-37 nearybnaaywsngtnecancoengargaycangengtntaytayt 1056
dgygcenmgrl : '
mgnttycanathwsnmgngayaaygcnaaraavwsnytnttyyt
FRH3-58 FRH3-39, ‘necaratgaaywsnytnmgngaygargaycangcngtntaytayt 1042
' gygenytn _
FRH4-1 FRH4-10. tggggncarggncanytingincangtnwsnwsn 1057
FRH4 -2 FRH4-10 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4 -3 FRH4-42 tggggncarggncanytngtncangtnwenwsn 1057
FRH4 -4 FRH4-40 tggggncarggncanyingtncangtnwsnwsn 1657
FRH4-5 FRH4~-30 tggggncarggncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-6 FRH4-31 Lggggncarggnecancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4 -7 FRIH4-25 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-8 FRH4-20 tggggncarggncancangtncangtinwsnwsn 1058
FRH4-9 FRH4-65 tgoggncarggncanytndtncanginwsnwan 1057
FRH4-10 FRH4-56 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-1% FRH4-62 tgaggnecarggncanytngtncangtnwsnwsn 1087
FRH4-12 FRE4 -2 tgoggncarggnecanytngtncangtnwsnwsn 1087
FRH4-13 FRE4-59 tggggncarggnecanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-14 FRH4-57 tggggncarggncanytingtncanginwsnwsn 1057
FRH4-15 FRH4-64 tggggnecarggncanyngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-16 FRH4-41 tggggnecarggnecanatggtncangtnwsnwsn 1059
FRH4-17 FRH4-45 tggggncarggncancangtncangtinwsnwsn 1058
FRH4-18 FRH4-47 tggggncarggncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-19 FRH4-51 tggggncarggneancangtncangtnwsnwsn - 1058
FRH4-20 FRH4-52 tggggncarggneancangincangtnwsnwsn 1058
FRH4-21 FRH4-13 tggggnecarggnecanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4 ~22 FRH4-14 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4 ~23 FRH4-1 tggggancarggncanytngtnecangtnwsnwsn 1057
FRH4-24 FRH4 -22 ftggggncarggncanyingtncangtnwsnwsn 10587

FIGURE 21J
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HAME NAME SEQUENCE Si&)fn
FRH4-25 FRH4-23 toggggncarggncanytngtncanginwsnwsn 1057
FRH4-26 FRH4-12 tggggnearggnwsnytngtncangtnwsnccn 1060
FRH4&-27 FRH4 -5 tggggnearggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-28 FRH4-15 tgggogncarggneancangtncanginwsnwsi 1058
FRH4-29 FRH4-7 tggggncarggncecanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-30 FRH4-61 tagggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-31 FRH4-3% tggggncarggncanytngtncangtinwgnwsn 1087
FRH4-32 FRE4-34 tggggncarggneancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-33 FRH4 -6 tggggncarggncancangtncangtinwsnwsn 1058
FRH4-34 FRH4-35 tggggncarggncancangtncangtnwsnwsi 10568
FRH4-35 FrRH4-21 tggggncarggncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-36 FRH4-8 tggggncarggncanaargtncangtnwsnwsn 1061
FRE4-37 FRH4-9 Lggggncarggncanaargtncangtinwsnwsn 1061
FRE4-38 FRH4-18 tggggncarggncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRHEH4-39 FRH4-24 tggggnecarggncancangtncangtnwsnwen 1058
FRIH4-40 -FRH4-25 tggggncardgncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-41 FRH4-26 tggggnmgnggncanytngtncangtnwsnwsn 1062
FRH4-42 FRH4-27 tggggnmgnggncanytngtncangtnwsnwsn 1062
FRH4-43 FRH4-38 tggggncarggncancangtncanginwsnwsn 1058
FRH4-~44 FRH4-54 tggggncarggncanytngtncangtinwsnwsn 1057
FRH4-45 FRH4-55 tggggncarggrncanytngtncangtinwsnwsn 1057
FRH4-46 FRH4-43 tggggncarggricanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-47 FRH4-~44 tggggnecarggncanytngtncangtnwsnwsin 1057
FRH4-48 FRH4-49 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-49 FRH4-50 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsen 1057
FRH4-50 FRH4-53 fggogncarggncanytngtncangtnwsnwan 1057
FRH4-~51 FRH4-33 tggggncarggncancangtncangtnwsnwegn - 1058
FRH4-52 FRH4-3 tggggncarggncanatggtncangtnwsnwsn 1059
FRH4-53 FRH4 -4 tggggnecarggncanatggtncangtnwsnwei 1059
FRH4-54 FRH4-16 tgaggncarggncanytngtncangtinwsnwsn 1057
FRH4-55 FRH4-17 tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057
FRH4-56 FRH4-11 tggggncarggncancangtncangtnwsnwsn - 1058
FRH4-57 FRHE4-37 tggggncarggncancangtncangtnwsnwsn 1058
FRH4-58 FRE4-39.1 | tggggncarggncanytngtncangtnwsnwsn 1057

FIGURE 21K
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