
<220>
<223>  F111-5E9 CDR H3-A

<400>  85

Ala Lys Gly Gly Tyr Tyr Ser Asn Pro Ile Tyr Pro Met Asp Tyr 
1               5                   10                  15  

<210>  86
<211>  6
<212>  PRT
<213>  Artificial Sequence

<220>
<223>  F111-5E9 CDR L1-A

<400>  86

Gln Asp Ile Asn Asn Tyr 
1               5       

<210>  87
<211>  4
<212>  PRT
<213>  Artificial Sequence

<220>
<223>  F111-5E9 CDR L2-A

<400>  87

Tyr Ile Ser Arg 
1               

<210>  88
<211>  9
<212>  PRT
<213>  Artificial Sequence

<220>
<223>  F111-5E9 CDR L3-A

<400>  88

Gln Gln Gly Asn Thr Leu Pro Phe Thr 
1               5                   

<210>  89
<211>  8
<212>  PRT
<213>  Artificial Sequence

<220>
<223>  F107-8D12 CDR H1-A

<400>  89

Gly Tyr Thr Phe Ile Ser Phe Trp 
1               5               

3


