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Fig. 6
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FIG7
Vector for testing STAR activity
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FIG 10
STAR finemapping
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FIG 13

STAR element orientation

A. pSelect vector with cloned STAR element:

[TexA STAR — ZeoR

B. pSDH vector, STARSs in native orientation:

[STAR | [Reporter | [<€—uvis]

C. pSDH vector, STARs in opposite orientation:
< yvlis| [Reporter ——_-F [STAR = |
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FIG 15
STAR copy number dependency
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FIG 20
Vector for SINC element screening
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FIG 21
Vector for SINC element testing
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FIG 22
STAR18 sequence and function is conserved
between mouse and human
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FIG 23
Schematic Diagram of STAR Element
Bioinformatic Analysis

Reference sequence:

Frequency tables Training Sets:
>Human Genome for >STAR1 - STAR65
Oligo Analysis  >Random Genomic
>Random Genome Sequences
Subset for Dyad Analysis

Oligo Dyad
Patterns Patterns
\ /?equency Analysis

Obtain Oligo and Dyad Patterns
over-represented in STARs

l Discriminant Analysis

Minimal Set of Oligos and Dyads that
maximally discriminates between
STARs and Random Sequences

\

STAR prediction

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)



PCT/NL02/00390

WO 03/004704

24/62

SYVLS §9 Jo Jog Bupues}

9
peAq 1o obijo Aqg payisse|d 10N

9¢ ol

€l

peAg pue objj0
yoq Aq peljisse|d

Ajuo sobijo
Aq payisse|o)

Ajuo pelg
Aq payisse|d

s|9pojAl peAq pue obilO ylim sishleuy
jueulwliosig Aq sSYVLS jO uoneayisse|d

yz Bi4

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)



WO 03/004704

FIG 25
RT-PCR assay of Arabidopsis STAR strength

25/62

PCT/NL02/00390

Arabidopsis STAR clone

uoissaidxa ujooaz aAgeRy

SUBSTITUTE SHEET (RULE 26)




WO 03/004704 PCT/NL02/00390

26/62

Fig. 26

SEQ ID:1
>STARL .
ATGCGGTGGEGEECGCGCCAGAGACTCETGGGATCCTTEGCTTGCATGTTTGGATCTTTCTGAGTTGCCTGTGCCGCGARAG
ACAGGTACATTTCTGATTAGGCCTGTGARGCCTCCTGEAGGACCATCTCATTARGACGATGGTAT TGCAGGGAGAGTCACA
GRARGAACTGTGGCCCCTCCCTCACTGCARARCGGARGTGATTTTATTTTAATGGGAGT TGGAATATGTGAGGGCTGCAGG
AACCAGTCTCCCTCCTTCTTGGTTGGARAAGCTGGGGCTGGCCTCAGAGACAGETTTTTTGGCCCCGCTGGGCTGGECAGT
CTAGTCGACCCTTTGTAGACTGTGCACACCCCTAGARGAGCAACTACCCCTATACACCAGGCTGGCTCAAGTGAAAGGGEGC
TCTGGEGCTCCAGTCTGGAAAATCTGGTGTCCTGGEGACCTCTGETCTTGCTTCTCTCCTCCCCTGCACTGGCTCTEGGGETGC
TTATCTCTGCAGAAGCTTCTCGCTAGCAAACCCACATTCAGCGCCCTGTAGCTGAACACAGCACAAAAAGCCCTAGAGATC
AAPAGCATTAGTATGCGCAGTTGAGCGCCAGGTGAATATTTAACGCT T TTGTTCATCARTAACTCGTTGGCTTTGACCTGT
CTGARCAAGTCGAGCAATAAGGTGAAATGCAGGTCACAGCGTCTARCARATATGAAAATGTGTATATTCACCCCGEGTCTCC
AGCCGEGCGCGCCAGGCTCCC ’

SEQ ID:2

>STAR2
GGGTGCTTCCTGAATTCTTCCCTGAGAAGGATGGTGGCCCETAAGGTCCGTGTAGGTGEGETGCGGCTCCCCAGGCCCCESE
CCCGTGETGETGGCCGCTGCCCAGCGGCCCGGCACCCCCATAGTCCATGGCGCCCCAGCGCAGCGTGGGGGAGGTGAGTTAG
ACCARAGAGGGCTGGCCCGGAGTTGCTCATGGGCTCCACATAGCTGCCCCCCACGAAGACGEGGGCTTCCCTGTATGTCTGE
GGTCCCATAGCTGCCGTTGCCCTGCAGGCCATGAGCGTGCEEETCATAGT CGGEGETECCCCCTGCECCCGCCCCTGCCGC
CGTGTAGCGCTTCTGTCEEEETGECEEEEETECECAGCTGGECAGCRACGCAGGETAGGAGECCCGEEGCAGCCCETAGET
ACCCTGGGGGEECTTGGAGAAGGGCEEGEGCEACTGGGECTCATACGGGACGCTGTTGACCAGCGAATGCATAGAGTTCAG
ATAGCCACCGGCTCCEEEGEECACGEEGCTGCGACT TGEAGRCTEGCCCCCCGATGACGT TAGCATGCCCTTGCCCTTCTG
ATCCITTTTGTACTTCATGCGGCGATTCTGGARCCAGATCTTGATCTGGCGCTCAGTGAGETTCAGCAGATTIGGCCATCTC
CACCCGGCGCGGCCEGCACAGGTAGCGETTGAAGTGEGAACTCTTTCTCCAGCTCCACCAGCTGCGCGCTCGTGTAGGCCGT
GCGCGCGCGCTTEGGACGAAGCCTGCCCCGECEEECTCTTGTCGCCAGCGCAGCTTTCGCCTGCGAGGACAGAGAGAGGAAG
AGCGGCGTCAGGEGCTGCCGCGGCCCCGCCCAGCCCCTGACCCAGCCCGGCCCCTCCTTCCACCAGGCCCCAA

SEQ ID:3

>STAR3
ATCTCGAGTACTGAAATAGGAGTAAATCTGAAGAGCARATAAGATGAGCCAGAAAACCATGAARAAGAACAGGGACTACCAG
TTGATTCCACAAGGACATTCCCAAGGTGAGAAGGCCATATACCTCCACTACCTGAACCAATTCTCTGTATGCAGATTTAGC
AAGGTTATAAGGTAGCAAAAGATTAGACCCAAGAAAATAGAGAACTTCCAATCCAGTARARATCATAGCAAATTTATTGAT
GATAACAATTGTCTCCARAGGAACAAGGCAGAGTCGTGCTAGCAGAGGARGCACGTGAGCTGAAAACAGCCAAATCTGCTT
TGTTTTCATGACACAGGAGCATARAGTACACACCACCAACTGACCTATTAAGGCTGTGGTAAACCGATTCATAGAGAGAGG
TTCTARATACATTGGTCCCTCACAGGCAAACTGCAGTTCGCTCCGAACGTAGTCCCTGGARATTTGATGTCCAGTATAGAA
AAGCAGRGCAGTCAAAAAATATAGATARAGCTGARCCAGATGTTGCCTGGGCAATGTTAGCAGCACCACACTTAAGATATA
ACCTCAGGCT_GTGGACTCCCTCCCTGGGGAGCGGTGCTGCCGGCGGCGGGCGGGCTCCGCAAC'I‘CCCCGGCTCTCTCGCCC
GCCCTCCCGTTCTCCTCEEGCEECEGCEEEEECCEEEACTGCGCCGCTCACAGCGGCGECTCTTCTGCECCCGGCCTCGRA
GGCAGTGGCGGETGGCGECCATGGCCTCCTGCGTTCGCCGATGT CAGCATTTCGARCTGAGGGTCATCTCCTTGGGACTGGT
TAGACAGTGGGTGCAGCCCACGGAGEGCGAGTTGAAGCAGGGTCGGGTGTCACCTCCCCCAGGAAGTCCAGTGGGTCAGGG
AACTCCCTCCCCTAGCCAAGGGAGGCCGTGAGGGACTGTGCCCGETGAGAGACTGTGCCCTGACGGARAGGTGCACTCTGGC
CCAGATACTACACTTTTICCCACGGTCTTCARAACCCGCAGACCAGGAGATTCCCTCGGGTTCCTACACCACCAGGACCCTG
GGTTTCRACCACAAAACCGGGCCATTTGGGCAGACACCCAGCTAGCTGCAAGAGTTGTTTTTTTTTITTATACTCCTGTGGC
ACCTGGAACGCCAGCGAGAGAGCACCTTTCACTCCCCTGGAAAGEGGGCTGAAGGCAGGGACCTTTAGCTGCGGGCTAGGG
GETTTGGGETTGAGTCEECCAGGECAGAGGGARAAGGCCTCGTCATTGGCGTCGTCTGCAGCCAATARGGCTACGCTCCTC
TGCTGCGAGTAGACCCAATCCTTTCCTAGAGGTGGAGEEEGCGECTAGGTGGAAGTAGAGGTGGCCCEGTATCTAGGAGAG
AGAAAAAGGGCTGGACCAATAGGTGCCCGGAAGAGGCGGACCCAGCGGTCTGTTGATTGGTATTGECAGTGGACCCTCCCC
CGGGETCGTECCGCAGEGGGGGATGATGGGTCGAGGEETGTGTTTATGTGGAAGCGAGATGACCGGCAGGAACCTGCCCCA
ATGGGCTGCAGAGTGGTTAGTGAGTGGGTGACAGACAGACCCGTAGGCCAACGGGTGGCCTTAAGTGTCTTTGGTCTCCTC
CRATGGAGCAGCGGCGGEGCGGGACCGCGACTCGGGTTTAATGAGACTCCAT TGGGCTGTAAT CACGTGTCATGTCGGATTC
ATGTCAACGACAACARCAGGGGGACACAAAATGGCGGCGEGCTTAGTCCTACCCCTGECGGCGGCGGCAGCGGTGGCGGAGG
CGACGGCACTCCTCCAGGCGGCAGCCGCAGTTTCTCAGGCAGCGGCAGCGCCCCCGECAGGCGLGETGGCGGTGEGCGCGCA
GCCAGGTCTGTCACCCACCCCGCGCGTTCCCAGGGGGRAGEAGACTCGGCEGGAGGGGGGAACAGACGGGEGEGGGATTCAGG
GGCTTGCGACGCCCCTCCCACAGGCCTCTGCGCGAGGGTCACCECGGEGCCGCTCCGGGTCAGGCTGCCCCTGAGCGTGAC
GGTAGGGGGCGEGGEAARGEGGAGGAGGGACAGGCCCCECCCCTCEGGCAGGGCCTCTAGGGCAAGGEGGCGGGGCTCGAGE
AGCGGAGGGGGGCCGEGECEG

SEQ ID:4

>8TAR4
GATCTGAGTCATGTTTTAAGGGGAGGATTCTTTTGGCTGCTGAGT TGAGAT TAGGTTGAGGGTAGTGAAGGTARAGGCAGT
GAGACCACGTAGGGGTCAITGCAGTAATCCAGGCTGGAGATGATEGTGETTCAGTTGEGARTAGCAGTGCATGTGCTGTAAC

.ARCCTCAGCTGGGAAGCAGTATATGTGGCETTATGACCTCAGCTGGAACAGCAATGCATGIGGTGETGTAATGACCCCAGE

TGEGTAGGGTGCATGTGETGTARCGACCT CAGCTGGGTAGCAGTGTGTGTGATGTARCAACCTCAGCTGGGTAGCAGTGTA
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CTTGATAAAATGTTGGCATACTCTAGATTTGT TATGAGGGTAGTGCCATTAAATT TCTCCACARATTGGTTGTCACGTATG
AGTGAABMAGAGGAAGTGATGGARGACTTCAGTGCTTTTGGCCTGAATAAATAGAAGACGTCATTTCCAGTTAATGGAGACA
GGGAAGACTARAGGTAGGGTGGGAT TCAGTAGAGCAGETGTTCAGTTTTGAATATGATGAACTCTGAGAGAGGARARACTT
TTTCTACCTCTTAGITTTTGTGACTGGACTTAAGAATTAAAGTGACATARGACAGAGTAACAAGACAAAARTATGCGAGGT
TATTTAATATTTTTACTTGCAGAGGGGAATCT TCARAAGAAAAATGAAGACCCAAAGAAGCCATTAGGGTCAARAGCTCAT
ATGCCTTTTTAAGTAGAAAATGATARATT I TAACAATGTGAGAAGACAAAGGTGTTTGAGCTGAGGGCAATAAATTGTGGG
ACAGTGATTARGAAATATATGGGGGAAATGAAATGATAAGT TATTTTAGTAGATTTATTCT TCATATCTATTTTGGCTTCA
ACTTCCAGTCTCTAGTGATAAGRATGTTCTTCTCTTCCTGGTACAGAGAGAGCACCTTTCTCATGGGARATTTTATGACCT
TGCTGTAAGTAGARAGGGGAAGATCGATCTCCTGTTTCCCAGCATCAGGATGCARRCATTTCCCTCCATTCCAGTTCTCRA
CCCCATGGCTGGGCCTCATGGCAT TCCAGCATCGCTATGAGTGCACCTTTCCTGCAGGCTGCCTCGGETAGCTGGTGCACT
GCTAGGTCAGTCTATGTGACCAGGAGCTGGGCCTCTGGGCAATGCCAGTTGGCAGCCCCCATCCCTCCACTGCTGGGGGCC
TCCTATCCAGAAGGGCTTGGTGTGCAGAACGATGGTGCACCATCATCATTCCCCACTTGCCATCTTTCAGGGGACAGCCAG
CTGCTTTGGGCGCGGCARAAAACACCCAACTCACTCCTCTTCAGGGGCCTCTGGTCTGATGCCACCACAGGACATCCTTGA
GTGCTGCGCAGTCTGAGGACAGGGAAGGAGTGATGACCACAPAACAGGAATGGCAGCAGCAGTGACAGGAGGAAGTCARAG
GCTTGTGTGTCCTCGCCCTGCTGAGGGCTEGCGAGGGCCCTGGGATGGCGCTCAGTGCCTGEGTCGGCTGCAAGAGGCCAGT

CCTCTGCCCATGAGGGGAGCTGGCAGTGACCAAGCTGCACTGCCCTGGTGGTGCATTTCCTGCCCCACTCTTTCCTTCTAA
GATCC

SEQ ID:S

>STARS
AGCAGAGATCTTATTTCCCGTATTCCCTTGTGGCACAGCACCTCCCACGCCAAAGCAAACCAAAGCAAAGGAGCCCTTGAT
GAGGAGGGGCCTTCCCCCAACCTGGTCTCCCACAGGTCCTACATACGTACCCACCCCAGACACACAGAGCTGCTTCCTGCT
CTCACRCCAGACTGAGCTGTGCCCAGACATTTCCCCTAGCACTAACCAACTCTTTCAAAAATACATTTTTCTCTAAARAGA
ACAAGTTTAAACAAAGTTGACTCATTTTARGAACTGTTTAGAAGATAACCITGTGTTTATTAATTATGTATTTGCAGAAAT
TGGAGGCAGAAGGTTACCARCAT TGCCTGGTGTCCAGCCAGGAGGTACAGCGTGGTGGCATCCAGARCCTTCCTCCAACTC
CTGCCTGGCGTGGTTTTTATTCATCTTTGTAT TCCCAAGAAACTTCTCAGTGTCTCAGGAGTGTTAGGCACTCAGTACGTG
TTTGGTAGTTACATGAATGAATGCATAATGACTARGTGAGTTAATGGATGAAGCTAATTGTCTCTCCCTTTTGCTTTTCCA
GAGCTTTCCAAGGTGAAAGTGT TGGACACTCTTTCTTCATCTCAGATTTAAT CAACTAAGAATGCTGCAAATTGAACACCA
GTCCACARAACTCAGGAATACATGAARAAGCATTGTGCCTTATTTTTAACTAACTCARATTCTATGTCAGTCTCCCTTTTAT
GCTGGATGTTGGCGCTAAATCTCAGTGGGTTCCTCATTCTGCCAGACCTGTGTCCAGTTTGGGGGCTTCACATAGAGCCAC
CCCATCACAGGAGAGGGAAGGGTCTTGCTCTTGGTTGCCATCACTCCACCCTCTTGTCT TCCGAGCTTTGATGTTCACTTT
CCTTTTCACCACTCGGAAGCTTCCTGCCATGATACATTGAGACCTCARTGTTAATGCCAATTGGGGTTTGGGGTTCTCATA
RACTCAGAAGTCCAGGAARAATCGCCTGCTGCCTCCCACAACACTCTGAGGGCATTCTGGAATCCTACCACTTACCTGGAGC
CTGCTGGCCTCAACTGTTTTGAAGTCTGTGTCTGGGCCATGCAGGTARATGEGGAGGATGTTCTGTGGCCATAAARATACCC
GAAGTCCCACCTAAAGTTGATGCAGGGTCTITCTGCATTTCATTGCAAAATTGTTCTATCATTTCTATAGTTTTCAGCCTAC
AGTCAGGGGCCAGGACTTTGCACCCTTGGTAAACCTCAATCTCTTCTCCTTCCTGGCTTCTACTCCTTTCTCCCTCAATCC
CARATCAAGGCCCTTGATTGTCTGGAGGTAGGAAAGCCTGGTTCTGGCTCATGATATAGTCTACATCATAGCCTTTGTCAT
CTCATGGATTCACTCAACAACCGTGTGTGGATGGEGCCACCCAATATGTGCCAGGAGTTGAGGACACGCAGGGTTATGATG
ATGAAATAGATAAGGGGCCCACACTCACGGACCCTGCAGGACAGTGGAGCTGTGGACCCAGCATGCGAGTAARAGACCCAGT
GAGCTCACCAGACAGATCATTTARATCAGGTG

SEQ ID:6

>STAR6
TGACCCACCACAGACATCCCCTCTGGCCTCCTGAGTGGTTTCTTCAGCACAGCTTCCAGAGCCAAATTAAACGTTCACTCT
ATGTCTATAGACAAAAAGGGTTTTGACTAAACTCTGTGTTT TAGAGAGGGAGTTARATGCTGTTAACTTTTTAGGGGTGGG
CGAGAGGGATGACARATAACAACTTGTCTGAATGTTTTACATTTCTCCCCACTGCCTCAAGAAGGTTCACAACGAGGTCAT
CCATGATAAGGAGTAAGACCTCCCAGCCGGACTGTCCCTCEGGCCCCCAGAGGACACTCCACAGAGATATGCTAACTGGACT
TGGAGACTGGCTCACACTCCAGAGAARAGCATGGAGCACGAGCGCACAGAGCAGGGCCAAGGTCCCAGGGACAGAATGTCT
AGGAGGGAGATTGGGETCAGGGTAATCTGATGCAATTACTGTGGCAGCTCAACATTCARGGGAGGGGGAAGAAAGRAACAG
TCCCTGTCAAGTAAGTTGTGCAGCAGAGATGGTAAGCTCCAAAATTTGAARCTTTGGCTGCTGGAAAGTTTTAGGGGGCAG
AGATARGAAGACATAAGAGACTTTGAGGETTTACTACACACTAGACGCTCTATGCATTTATTTATTTATTATCTCTTATTT
ATTACTTTGTATARCTCTTATAATAATCTTATGAAAACGGAAACCCTCATATACCCATTTTACAGATGAGAAAAGTGACAA
TTTTGAGAGCATAGCTAAGAATAGCTAGTARGTARAGGAGCTGGGACCTAAACCAAACCCTATCTCACCAGAGTACACACT
CTTTITTTTTTTCCAGTGTAATTTTTTI TAATTTTTAT TT TACTTTAAGT TCTGGGATACATGTGCAGAAGGTATGGTTTS
TTACATAGGTATATGTGTGCCATAGTGGATTGCTGCACCTATCAACCCGTCATCTAGGTTTARGCCCCACATGCATTAGCT
ATTTGTCCTGATGCTCTCCCTCCCCTCCCCACACCAGACAGGCCTTGETGPGTGATGTTCCCCTCCCTGTGTCCATGTGTT
CTCACTGTTCAGCTCCCACTTATGAGTGAGAACGTGTGCTATTTGETTTTCTGTTCCTGTGT TAGTTTGCTGAGGATGATG
GCTTCCAGCTTCATCCATGTCCCTGCARAGGACACGATC

SEQ ID:7

>START
ATCATGCCAGCTTAGGCGACAGAGTGAGACTGGACATAATARCAATAATAATAAAAATARATARATARAACAATTATCTGA
GAGGAARAAATTTGATTCATAATAAAGAGAATAAAGGTTTTIGGCGTGTTTGT TTITGTTTTCACCTAAGAACAGCTGTTCCC
CTCATTGGGTTAGTTTTAT TTGCAAGCAGAAATCATCTCCGCATGATTTCCAGGGTGATGGAAAACTGAATATGAATCCAC
CTTCTGCCATCTATTCACTTGTCACATTTAATARGACACTCATGCCTATTTTAGCATGTTTTCTTCCCTACCAAATGAGTT
AGTAACATCAAGAGATTARARTAACACARATAAGAACATTGAAGGTATTCAAATGTTACATACARATATTAARCACAATAT
TATTATAATTATTCCTGGARATGACATIGCCTCTACTCTCARGGTARAGGTCATTTTTCTTGATTTAAACTTTTTTCTCAR
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GTTTGAARTCTCTAAGTTTCAACCCGTAATCTATTTGCAAGT T TGTGCAAATTT TAGGGATTGAATCCATAGTARTTAGTG
ATTTATTGTGGTGTAGCGAGACAAGTCAARAGAATCAGGACTGCTAGGTAGATGACTAAGGARAGGATGGTTCACGAGGTG
ACATAAAGCACTCAGAAGAAAAAGGTCAGGAAACGGAGGACAGABRAARAACCTAAGTTCTGCTGGGTGATGCTGARTTTGT
CATCACAAAATCTGCATTGTGGAAGCTTTAGCTATTGAGGAGAT TGCTCAAGTGTAGARCTGAGRACARTAGGCAGTGAAC
CCGAGAGAACATCAAGAGACTGAGAGAAAATGAACCAGACTTCCAGGTGCTCCATGTTCCAACCARCATTTTGTATTGTCA
GRAGGAATTGAGAGGCAAARGGAAACCCAATARAARATAARACAGGAAAGGGCATACATGATTACCACCCCTTTTCTCACC
AGCTGCTCATGGACCAGCT TTCTCCTAGTGCTATT TTCTTGGTCACTGCATCACTCTGCTAACATAGTTTCCCCACTAGCT
CTGAGGCTGTCCCAGAGGGGAAGCCAGCTGTCATCTCCTTCTTCCACACTCTGT TGGAGGAACCTGTCATTAGCAGCTCCC
TACTAAMCGCATTTATGACAAACAGGCAGGAGATAATTAACTAGARAGTGARCAARCTCAAACTTCAGAGCCTCTCATTTG
TATGAATGCCCTTGTAAGGTCT TGGGCCTATTTTAATAT TTATAAATGTGTTATTTTCT TCTAAAGAAAACCACCARATTG
TATAAGCTACAGARTCTGCAARACTGAGGTCCATCCATGCACTCAGGATACATTCATAGCATCTCTGAGCTGGARRATATC
TTARAGGTCATATATGTCCTCCAACACTGCARGARTCTCTCTGGCAGCATTCTTTTAARATCATCATCTAARAGAGGGARA
TCCCCAGCTGTGTTTGGATTTTGCTCTGTCACTTGTCCAGTTTCCCCATCCATARAAGGGCAACAATATGAATTTCCTGAT
AAGGTAGTTGTTAATATAAATACARAGTGCGTAGCCACTTCCCTAAGAAARATATGGGGTTTCTGCTTCACAGTCTAGGGA
GAGGRAAARARAGGGGGGTCAGRAGTGATTATTATTATCATTCTATATTGGAATGTTTTCAGACATARAARGCTCACCACG
TCTTAGGCCAGACAGATGCATTATGARAGTTAAGCTAAGTCTTCCTCATCATGAGCTGCACCTATATCCCCATTACTTCTT
CTAGRACTGCATAATTTATTTATTCTTTCTTCAARAGTTTGAGAGAGCCATTCTTGTCCTCTAAGATTTTTTTTTITTTTT
TTGGAGACAGAGTCTCCGTCTGTTGCCCAGECTGGAGTGCAATGGCACTATCTCAGCTCACTGCARCCTCTGCCTCCCAGA
TTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAAGCACGCACCACCACAACCAGCTARTTTTTCGTAT
TTTTTAGTAGAGACGAGGTTTTACCATGCTTGGCCAGECTGGTCT TGAACTCCTGACCTCGGGTGATCCACCCACCT

SEQ ID:8

>STARS
GAGATCACCTCGAAGAGAGTCTAACGTCCGTAGGAACGCTCTCGGGTTCACAAGGATTGACCGAACCCCAGGATACGTCGC
TCTCCATCTGAGGCTTGCTCCARATGGCCCTCCACTATTCCAGGCACGTGGETGTCTCCCCTARCTCTCCCTGCTCTCCTG
AGCCCATGCTGCCTATCACCCATCCRTGCAGGTCCTTTCTGARGAGCTCGEGTGGATTCTCTCCATCCCACTTCCTTTCCC
ARGAAAGAAGCCACCGTTCCAAGACACCCAATGGGACATTCCCCTTCCACCTCCTTCTCCARAGTTGCCCAGGTGTTCATC
ACAGGTTAGSGAGAGAAGCCCCCAGATTTCAGTTACAAGGCATAGGACGCTGGCATGAACACACACACACACACACACACA
CACACACACACACACACACGACTCGARGAGGTAGCCACARGGGTCATTARACACTTGACGACTGTTTTCCAAAARCGTGGA
TGCAGTTCATCCACGCCAAAGCCARGGGTGCARAGCARACACGGRATGGTGGAGAGATTCCAGAGGCTCACCAARACCCTCT
CAGGAATATTTTCCTGACCCTGGGGGCAGAGGTTGGAAACATTGAGGACATTTCTTGGGACACACGGAGARGCTGACCGAC
CAGGCATTTTCCTTTCCACTGCAAATGACCTATGGCGGGGGCATTTCACTTTCCCCTGCARATCACCTATGGCGAGGTACC
TCCCCAAGCCCCCACCCCCACT TCCGCGARTCEGCATGGCTCGGCCTCTATCCGGGTGTCACTCCAGGTAGGCTTCTCAAC
GCTCTCGGCTCARAGAAGGACAATCACAGGTCCAAGCCCARAGCCCACACCTCTTCCTTTTGTTATACCCACAGAAGT TRAG
AGARPACGCCACACTTTGAGACARATTAAGAGTCCTTTATT TAAGCCGGCGGCCAARGAGATGGCTAACGCTCRAARATTCT
CTGGGCCCCGAGGAAGGGGCT TGACTARCTTCTATACCTTGGT T TAGGAAGGGGAGGGGAACTCAAATGCGETAATTCTAC
AGAAGTAAAAACATGCAGGAATCAAAAGAAGCARATGGTTATAGAGAGATAAACAGTTTTARAAGGCAAATGETTACAARA
GGCAACGGTACCAGGTGCGGGGCTCTARATCCT TCATGACACTTAGATATAGGTGCTATGCTGGACACGAACTCARGGCTT
TATGTTGTTATCTCTTCGAGAAARATCCTGCGAACT TCATGCACTGT TTGTGCCAGTATCTTATCAGTTGATTGGGCTCCC
TTGARATGCTGAGTATCTGCTTACACAGGTCAACT CCTTGCGGAAGGGGGTTGGGTAAGGAGCCCTTCGTGTCTCGTAAAT
TAAGGGGTCGATTGGAGTTTGT CCAGCATTCCCAGCTACAGAGAGCCTTATT TACATGAGARGCAAGGCTAGGTGATTAAR
GAGACCAACAGGGRAGATTCAARGTAGCGACTTAGAGTARRARCAAGGTTAGGCATTTCACTTTCCCAGAGARCGCGCARA
CATTCAATGGGAGAGAGGTCCCGAGTCGTCARAGTCCCAGATGTGGCGAGCCCCCEGGAGGARARACCGTGTCTTCCTTAG
GATGCCCGGRACRAGAGCTAGGCTTCCGGAGCTAGGCAGCCATCTATGTCCGTGAGCCGECGEEAGGGAGACCGCCGGGAG
GCGAAGTGGGGCGGEGCCATCCTTCTTTCTGCTCTGCTGCTGCCGEEGAGCTCCTGGCTGGCGTCCARGCGGCAGGAGGCC
GCCGTCCTGCAGGGCGCCGTAGAGTTTGCEETGCAGAGT

SEQ ID:8

>STARS
ATGAGCCCCCABAARTGATCCTCTGGCTTATGACAACCTGATGCAGCCCAGGARATGCCTEGCARCATGCCCACTAGCAGCT
GGGAACCCCTCTGTGAGGARGAGARCGTTTTACAT TAAGAAACCCTTTGTTT TGCAGCAGAGACTAT TCAGGTCACACATG
TGTGGCCTCTCAGTTCTTTGAGCCATTTGAAGT TCTCTATCCTTGCTGGGAGCCTGAGCTCTCCATGGAAACCTGGTCCGA
TAGTGAGAGGAGCAGACCCTCTGGAAACACCTTTTTACACCTGACCAAAGCAGCCAGTCATGGGCCAGTGATGCARCAAGG
TCAACCGGTGCATTCTGGCCCCTCAGAARAGCAGCCCCCGGGAAGGTCAGGAGEAGGCTGCTGACTCCCTCTTCCCCTGCA
GCCGCCCCARGCACACCCAGGAGCCCTGCAGGTTTGGGTTCACCAGETGCCAGCAGGTCCCACGATGCTGCATTTCTTACG
AGCTCCTGGAGGATGCAGATGGTCCTGETCAGAGGCTGCAT TCTGAGTATCAGGAGCCATGGGGCARCGTTTCTGCGATTG
AGGAAGGGGCATTTCTGGEGTGGGCAGBACARAGGTCT T TGGCTGAGCTGGAGCATCCGCCTCCATCAGTGTTTTCCGGCA
ACTGTACTATCCATCGTCTTCCCTTCCCACAGCTGACCATGECTTTGGRARATGCTCTGAAACTTTCTTTTCAGAAGAGTT
GACTCCCAACTCCACACTTAGGGGAAGTCAAGCCTACTTCTCAGAATTCAGAGAAGGCATRAAAAAAGAATTCATTTCTARA
GGCCCTTTAGRAGTARACTTCAGETCTGACAGCGGCCAGCTARTTTCTGGTCCGCCTTCCAGGARTCTTCTGACTGCARAARA
AAAGCATTTACCACCTGAACACARACCCAGTTACAGATAGAAAAACATAGTCATTTAAATAGAATATAAGCATCTGGCCTC
TGCCCATCATAATGGAGTAACACAAANATCTATTT TCAARAGGAAACTARATATTATTGACCARAACATGAATGGGGAGAC
CTCAGGGTGATACAGCTCTTGCCTGGATGGAAT TTGTART CAAGAGGATGAGACAGGATTGTAACTTGTGCCAATGTGARA
GGGTTTGCTCAGGTATCATTCATTITGCTTAAATGCATGGGTAATTTCCRAAGT TCTTTGGAGCTGAATTTCACAATTTAG
TGCAGGTCCTGGTGAGCCCACCTTGACT TATCTCACAGTACAATGCAGTGGCGTGGCTACAATGCTGGGCARGAGAAGCCA
ATGTCAACAGCCCAGGAGTEGCTGGETCCTTACCAGGCTCCCAGGCATGCTTCATGETGEGCCCTGEGCTGEGAGGRACAG
CACCTTTGCCTGGTCCATGRGTATCTGGGTCAARCTCTCCTGTGGACACAGARGGCCATGGCGACAGGCATTCCCAGGARA
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AGARAAGGGCAGCAGCTGABRATCGTCAGGTGGAGAAGGCAGTCATCCTTGCTCAGTCAACTCTAATCCGGCTGCCTCCTCC
TCAGCTTCAGGGTGAACCTCTCCTAAGCTGTGTCT TTGGTATCTGATGGGCAT TAGGTGCTGGTGAARAAGCTGGAGGETC
CTTTGGGATATTACAGAAGCCCAATCTAGCCTTGTATTCAATATCTAGGCACTCTCACCCCTGAAGTTCTACGTTTCCAGA
TTTCTGARARCATGGGAAAGCATGTGTGTGATGTCTGAGGTCCCCCTCAGCCTCTGGTGTAGGGTTAGGAGEGCTCTRARAG
GGTGGCAGCTCCAGTGTCCCAGTGGGECCTGAAGTTGGTCCCTTCCCTTCCCAGCTCCCATCCATGGTTTAGCCCAATCCC
TTCCGTACCTAAGAGTACTGCACATGGATGCTCCACGCAGAGCCTCTGCTCCACTCCCAGGARGTG

SEQ ID:10
>STAR1O

AGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGARACCCTGTCCCTACAARRARTACAARART TAGCCGGGCCTGGT
GGGGGGCGCCTATAATCCCAGCTACTCAGGATGCTGAGACAGGAGAAT TGT TTGAACCCGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAA
CTGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGTGACAGAGAGAGACTCCGTCTCAACAACAGACAARCARACARACARACARC
AACARAAATGTTTACTGACAGCTTTATTGAGATAAAATTCACATGCCATAAAGGTCACCTTCTACAGTATACAATTCAGTG
GATTTAGTATGTTCACARAGTTGTACGTTGTTCACCATCTACTCCAGAACATTTACATCACCCCTAAAAGAAGCTCTTTAG
CAGTCACTTCTCATTCTCCCCAGCCCCTGCCARCCACGAATCTACTNTCTGTCTCTATTCTGAATATTTCATATAARGGAG
TCCTATCATATGGGCCTTTTACGTCTACCTTCTTTCACTTAGCATCATGTTTTTAAGATTCATCCACAGTGTAGCACGTGT
CAGTTAATTCATITCATCTTATGGCTGGATAATGCTCTATTGTATGCATATCCCTCACTTTGCTTATCCATTCATCAACTG
ATTGACATTTGGGTTATTTCTACT TTTTGACTATTATGAGTAATGCTGCTATGAACATTCCTGTACCAATCGTTACCGTGGA
CATATGCTTTCAATTCTCCTGAGTATGTAACTAGGGTTGGAGTTGCTGGGTCATATGTTAACTCAGTGTTTCATTTTTTTG
AAGAACTACCAAATGGTTTTCCAAAGTGGATGCAACACTTTACATTCCCACCAGCAAGATATGAAGETTCCAATGTCTCTA
CATTTTTGCCAACACTTGTGATTTTCTTTTATTTATTTATTTATTTAT TTATTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTCACCC
AGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATTTCAGCTCACTGCAATCTCCACCTCTCGGGCTCAAGCGATACTCCTGCCTCAACCTCC

CGAGTAACTGGGATTACAGGCGCCCACCACCACACCAAGCTAATTTTTTGTAT TTTTAGTAGAGACGGGGTTTCATCATGT
CGGCCAGGNTGTACTCGAACTCTGACCTCAAGT

SEQ ID:11
>STAR11

GATTCTGGGTGGGTTTGATGATCTGAGAGTCCCTTGAATAARAAGAAT TCTAGAAARGCTGTGAAACTTCACCTTTCCCCT
ATTCTTAACCTTACTTGCCTTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGGATGACT TARGGCCAGGAGTTTGAGAATGTAGTGAGCTATG
ACCACACCGGTTACACTCAAGCCTGGGCGAGACCACAACAAAAACCTTACCTGCCAACTGCTCCATGCTGGAAATTTATTT
CGTTTCTTGGATTGTGGAAAGAACTGGCTTACTGAAAACCACACTTCTCTAAAACCCTTCTTCCAGTTAGGTGTTAAGATT
TTAACAGCCTTTCCTATCTGAATAAAAACTGCACACAAAGTAAACTTAAGAGATGTCAACAACTCATCTGTTTGTTACARG
ATGAGTCTCCATGCTTCATCGCCTGTGGGGAATCCTCATCAGCGTCTAGTGGCAAAGACTCCTGTGTGCTCACCGAAACGC
TCCCCTTCCTCCAGGGCACACAGTCACATGGATTTCCCATGCACCCTGGCAGCTCAGCAGGAGTCCATGACTTAAGRAGGC
CAATGGACTGTGGGTGAAGTCTGTGGACGGEGAAGCCACATGCGTCACTTCCAGGCCTGGGCGTGTGCATCCTCCACTCTC
TTCCCCTGTGGGTGCAGAAGGCGGEGCAGAGGGCCCTGAAACCTTGEAGGTCGGTGGAGCCCAARATGAAGGAGCGTGGGC
CTCTGGGTCTTCATGTAAATTTAGGTAACACTGAACTGTCAGGTGAACAAGARATAAACGTCAAATGTATTCAGTCGATTA
GATTTCGTGATGGTTGTTACAGCGGTTACCCTCCCTCAACATAATAAATTTTCAAACAACTCATARTGGCTCACTCATGTA
TARRATATTCCATATGARATCCCGGGATAACATGCTTATTCTAGCTCAAGCTTAATCAGAGTAGTCCATCTGAGGGAGGAG
ATAGTAGAGGGCAGCAAGGGGTTGTCACTGAAGATAACTAGCCTTGCTAAAAGAATGGTTGAAGAAGTGAGCTACAGATAG
GGTAAATCCACATCTCAGACATTCTGTGATGGTCCTGATATTATCCTAAAGTAAAATGTAGAGTTGAACCATTTTAATTAG
ATTCTAGAATTCTATTAATTTATAAGATGGGCATTTCCACAAAGGACTAAACARAGTACAAGAGGATTARATAATCATCCA
CATGGEAGGCACCGCCTTGCACTTTAARATGATGGAGCTTATCAAGACTGGCTGTGGATATCTGTCCCTGEGAGGETTTTT
TCCCCCATTTITTTCCTTTTTGAGACATGTTCTCGCTATGTPTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCT

SEQ ID:12

>STAR12
ATCCTGCTTCTGGGAAGAGAGTGGCCTCCCTTGTGCAGGTGACTTTGGCAGGACCAGCAGAARCCCAGGTTTCCTGTCAGG
AGGAAGTGCTCAGCTTATCTCTCTGAAGGGTCCTGATAAGGCACCAGGAGGCAGGGGCTTGCCAGGATGTTGCCTTTCTGT
GCCATATGGGACATCTCAGCTTACGT TGTTAAGAAATATTTGGCARGAAGATGCACACAGAATTTCTGTAACGAATAGGAT
GGAGTTTTAAGGGTTACTACGARAAAARGRAAACTACTGGAGAAGAGGGAAGCCRAACACCACCAAGTTTGARATCGATTT
TATTGGACGAATGTCTCACTTTAAATTTAAATGGAGTCCAACTTCCTT TTCTCACCCAGACGTCGAGAAGGTGGCATTCAA
AATGTTTACACTTGTTTCATCTGCCTTTTTGCTAAGTCCTGGTCCCCTACCTCCTTTCCCTCACTTCACATTTGTCGTTTC
ATCGCACACATATGCTCATCTTTATATTTACATATATATAATTTTTATATATGGCTTGTGARATATGCCAGACGAGGGATG
AAATAGTCCTGAARACAGCTGGAAMATTATGCAACAGTGGGGAGATTGGGCACATGTACATTCTGTACTGCAAAGTTGCAC
AACAGACCAAGTTTGTTATAAGTGAGGCTGGGTGGTTTTTATTTT TTCTCTAGGACAACAGCTTGCCTGGTGGAGTAGECC,
TCCTGCAGAAGGCATTTTCTTAGGAGCCTCAACTTCCCCARGAAGAGGAGAGGGCGAGACTGGAGTTGTGCTGGCAGCACA
GAGACARGGGGGCACGGCAGGACTGCAGCCTGCAGAGGGGCTGGAGARAGCEGAGGCTGGCACCCAGTGGCCAGCGAGGCCC
AGGTCCAAGTCCAGCGAGGTCGAGGTCTAGAGTACAGCAAGGCCAAGGTCCAAGGTCAGTGAGTCTAAGGTCCATGGTCAG
TGAGGCTGAGACCCAGGGTCCAATGAGGCCARGGT CCAGAGTCCAGTAAGGCCGAGATCCAGGGTCCAGGGAGGTCARG

SEQ ID:13

>STAR13
CTGCCCTGATCCCTTARTGCTTTTGGCCCAGAGCACCCCGCTAAGTCCARCCCCAGAGGGGCCTCATCCGCAAAGCCTCGRE
GAAGAGGACAGTGACGGAGGCGGCTGCCCTGTGAGCTGCACGGGGCAGAATGTCCTTTIGGCGTCATGTTGGATGTCCACA
CATCCATATGGGGTCAGTTCTATTAGGATTCCTTCGGGAAGAGCTAGAGGGTAGGAGGGGTTAAGCCACGAGACGAGGCAT
GCAGAGGGGTGGCCTGGATGEGTCTGCACTGCTGTCCATGCACACGGGGAGCGTTGCAAATTGTGCTTCCCAGCCCATAGT
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GCCCCCACAGAGGAGCCCGGGAGTCCCTGGTGGECETCTGTGTTCCTGCARGGAGCCAGTGGAGATGGCCCCGTGAACTCT
CATCCCCCTTGCCTTGETGGGCETCT CTGGCAGETTTATGGAGCCGTACAT CTTTGGGAGCCGCCTGGACCACGACATCATC
GACCTGGAACAGACAGCCACGCACCTCCAGCTGECCTTGAACTTCACCGCCCACATGGCCTACCGCAAGGGCATCATCTTG
TTTATAAGCCGCAACCGGCAGTTCTCGTACCTGATTGAGAACATGECCCGTCACTGTGEGCGAGTACGCCCACACTCGCTAC
TTCRGGGGCGECATGCTGACCAACGCECEGCCTCCTCTTTEGCCCCACGETCCGCCTGCCGGACCTCATCATCTTCCTGCAC
ACGCTCAACAACATCTTTGAGCCACACGTGGRCCETGAGAGACGCAGCCAAGATGAACATCCCCACAGTGGGCATCGTGGAC
ACCAACTGCAACCCCTGCCTCATCACCTACCCTGTACCCGGCAATGACGACTCTCCEGCTGGCTGTGCACCTCTACTGCAGS
CTCTTCCAGACGGCCATCACCCGEGCCAACGAGAAGCGGCAGCAGGT TGAGGCTCTCTATCGCCTGCAGGGCCAGRAGGAG
CCCGGGGACCAGGGECCAGCCCACCCTCCTGGGGCTGACATGAGCCATTCCCTGTGATGTTCACTCTCCTCCCARAGCAAA
CCACAGCCAAGCCTGTCTGAGCTGGGAGTCCCCTTCCCCAGCCCTGEGTCAGCGGCATCCTCAGTCETTGTTACTTACTCA
GCTGATGTCACAGTGCAGACATCCACCGTTCCACCACAGAACCAGTCGCTGAGCGGACCAACGTTGCCATGTGCGTTTGCT
CTGTGCGGAACAGAGCACAGAGEETGAGCGACATGTGCAGAACGECCCCTTGGCTGCAGT TAGGACCTCAGTGGCT

SEQ ID:14

>STARL4
AGCAAGGACCAGGGCTCTGCCTCCCCAGTCAGCATGAGCAGAGCAGACTCCTTTGAGCAGAGCATCAGGGCAGAAATAGAA
CAGTTTCTGAATGAGARAAGACAGCATGAGACCCAAARATGTGATGGGTCAGTGGAGRAGARACCAGACACACATGARAAT
TCGGCGAAGTCACTCTCGARATCCCACCAARGAGCCGGCTACARAGCTGGTGCACCEGGCAGGGCCTGATGGGCCTCCAGAAG
GAGTTCGCCTTCTGCAGACCTCCCCCGGTTAGCRAAGACAAACGTGCAGCCCAGAAGCCTCAGGTCCARGGTCACGACCAC
GACCACGCAGGAGAAGGAGGGCAGCACRARGCCAGCAACCCCCACCGCCCTTCAGARGCAGTACAGARATAAAAGTGGGATT
ARAAGGAACGCCAGCACCGCARGGAGGGGAAAGCGAGT CACGAGCGCCGTACAGGCGCCCGAGECCTCCGACTCCAGCAGC
GACGACGGCATTGAGGAGGCCATCCAGCTGTACCAGGTGCAGAAAACACACAAGGAGGCCGACGGEGACCCGCCCCAGAGE
GTCCAGCTCCAAGAGGARAGAGCACCTGCCCCTCCCGCACACAGCACARGCAGCGCCACAAAAAGTGCCTTGCCAGAGACC
CACAGGAAAACACCCAGCAAGAAGAAGCCAGTGCCCACCAAGACCACGGACCCTGGTCCAGGG

SEQ ID:15

>8TARLS
CAGTACATGCAGAACTGAGTCCARACGAGACGGACAGCARACCCGECAGTGEECTCCCAGACATTCCTGGGGGARAGGGAT
CCTAACCACAGGCAGTTAAAGTCATCTCCTCCAACCCTCTATGACACAGGCTGTGCGCTGTCATTTAARAGCTGAGTGAAA
TTTAACCCTTTTCCCATTTAGARAAACAAAGCGCAGCTGGCTGCCAGCACTCATTTAATTTTACATAAACGTGCTCTTTGA
GGCTGAAGCAAATCTGACTGATTTTCAATGTGAAAATAAAATGTAAAAACTGTTCTTGGAATTATTTCTARACAGAACATC
AGAATCGTCTGAATCATCAGAATCGGCTATTTTGGAARAATCGGATTCATCAARCGAATCTTCGGCCAACAACTGTTAGAG
AACGATGTTAACACCACGCATAGGAATGTTACATTTTCTAGAATTTGACATTTTCATTGACGGAAAATTACTGTATCTTGT
ATATGGAAATACCACTACTAAAAACATAATGCTATARATAGAATGATGTCTTTTGTTTCCAAAGTCAATATACTCGAGCAA
TGCAAAAATAATAATAAAAGTGAGATACTTCATGGCAAAGCTGCCGCAGGATAARCATTGCAGCCACAAGTGCCCCCAGTA
TTCTCGGGGCAAACTGGAAAAGGGCTAACAGGCAACATTTTCATGTTATTCTACTGAGTGCAGTAATTATTTTTAAAAATA
TACATGAATAATGARAAAACTGTGGTATGGTTTTARAGAAATTTCCATAACCTGGTGAAACTCTTCACACAGGGTAATAGG
TTCATARAGCCTTGGTCCTCTGCAAAACAAGCATCAACTTGACAATGACTAAARGAAGCAACAGCAAAACTGTCACGCATT
TGGAGCCATGGCCTEGGETTGGGCCGGTGTARAGCTCTCCGCCCTCTGGAGCAAGTCTGGGCCCCAGCGGCTGGCATGTGGG
CACTGCAGGGCCTGGGT TGGGCAGGTGTGCAGCTCTCCGTCATCTGAGCCTAGTCTGAGGCCTGGTEGCTGGCACGTGGGC
CCTGCAGGGCCTCTACTTCTCACCCCAGCTCCACTTCCCTCCCTGCCCTCACTGEGTCTCACAGAGCCAATGRACACTGGG
GTCAGATTCAGGGCCCAGCATCCACTGCAGTGGECACTGCCCTTCCACAAGGCCTGGCTCCAGGAAGCAACCCCCACCTCA
GCCACACAGTAGGGCAACAGGAAATCCCATTCCCCCATGCCAGTGACTACACCAGGGAAGEGECTCACGTGAGGCTGGCCC
CAGGCCTGCTGTGAGACCGCGTTGTCTATGAGCTTGGATTTAAGGAACT TGGGAGCAAGARGCTTTCTTTCATTACGGGCC
ACCAGCAGGGAAAAAAGTTAGCCCAACGCAGTTGACAGTCACACCCCCACCAGGACCCCAGGGCACAGAAGGAGCGAAGAG
GACAACAGAGGATGAGETGGGGCCAGCAGAGGEACAGAGARGAGCTGCCTGCCCTGGAACAGGCAGRAAGCATCCCACGTG
CAAGAMAAAGTAGGCCAGCTAGACTTAAAATCAGAACTACCGCTCATCARAAGATAGTGTAACATTTGGGGTGCTATAATT
TTARCATGTCCCCCAARAGGCATGTGTTGGARATTTAATCCCCAACRAACCAGGECTGGGAGGTGGAGCCTCATGAGAGGT
GGTGAGGCCATGAGGGTCGAGTGRATGGATGAATGCCATTGTCTCGGGAATGGGCCTCTTCTACAAGGACGAGTTCAGCCC
CCCTTTCTCTTGCTCACCCTCTCTTTGCCCTTTCGCTAGGGAGTGACGTARCAAGAAGGCCCTCACRAGATGCTGGCACCT
TGATCTTGGACTC

SEQ ID:16

>STAR16

CGCCCACCTCGGCTTTCCARAGTGCTGEGAT TACAGGCATGAGTCACTGCGCCCATCCTGAT TCCAAGTCTTTAGATAATA
ACTTAACTTTTTCGACCAATTGCCAATCAGGCARTCTTTGAATCTGCCTATGACCTAGGACATCCCTCTCCCTACARGTTG
CCCCGCGTTTCCAGACCARACCAATGTACATCTTACATGTATTGATTGAAGTTTTACATCTCCCTAAAACATATABRAACCA
AGCTATAGTCTGACCACCTCAGGCACGTGTTCTCAGGACCTCCCTGGGGCTATGGCATGGGTCCTGGTCCTCAGATTTGGC
TCAGAATAAATCTCTTCABATATTTTCCAGAATTTTACTCTTTTCATCACCATTACCTATCACCCATARGTCAGAGTTTTC
CACAACCCCTBCCTCAGATTCAGTARTT TGCTAGAATGGCCACCAAACTCAGGARAGTATTTTACTTACAATTACCAATTT
ATTATGAAGAACTCARATCAGGAATAGCCAARTGGAAGAGGCATAGGGARAGCTATGGAGGAAGGGGCACARAGCTTCCAT
GCCCTGTGTGCACACCACCCTCTCAGCATCTTCATGTGTTCACCRACTCAGAAGCTCTTCARACTTTGTCATTTAGGGGTT
TTTATGECAGTTCCACTATGTAGGCATGGTTGATARATCACTGGTCATCGETGATAGAACTCTGTCTCCAGCTCCTCTCTC
TCTCCTCCCCAGRAGTCCTGAGGTGGGECTGARAGT TTCACARGGTTAGTTGCTCTGACAACCAGCCCCTATCCTGRAGCT
ATTGAGGGGTCCCCCARAAGT TACCTTAGTATGGT TGGAAGAGGCTTAT TATGARTARCAARAGATGCTCCTATTTTTACC
ACTAGGGAGCATATCCARGTCTTGCGGCAACARAGCATGTTACTGGTAGCAARTTCATACAGGTAGATAGCAATCTCAATT
CTTGCCTTCTCAGARGARAGARTTTGACCAAGEGGGCATAAGGCAGAGTGAGCGACCAAGATARGTTTTAGAGCAGGAGTG
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ARAGTTTATTAAAARGTTTTAGGCAGGAATGAAAGAARGTAAAGTACATTTGGAAGAGGGCCAAGTGGGCGACATGAGAGA
GTCARACACCATGCCCTGTTTGATGTTTGGCTTGGGGTCTTATATGAT GACATGCT TCTGAGGGTTGCATCCTTCTCCCCT
GATTCTITCCCTTEGEGTGGGCTGTCCGCATGCACAATGECCTGCCAGCAGTAGGGAGGGGCCGCATG

SEQ ID:17
>STAR17

ATCCGAGGECAGGAGGAGAAGAGGAAGGCEAGCAGGGCGCCGGAGCCCGAGGTGTCTGCGAGAACTGTTTTAAATGGTTGG
CTTGAAAATGTCACTAGTGCTAAGTGCCTTTTCGGATTGTCTTATTTAT TACT TTGTCAGGTTTCCT TAAGGAGAGGGTGT
GTTGEGEETCEECCACCAGETGEACTCEGGERRACCTCTGCGTTTCTCCTCCTCEGGCTGCACAGGGETGAGTAGGAAACGCCT
CGCTGCCACTTARCAATCCCTCTATTAGTAARATCTACGCGGAGACTCTATGGGARGCCGAGAACCAGTGTCTTCTTCCAGG
GCAGAAGTCACCTGTTGGGAACGGCCCCCGEETCCCCCTGCTGGGCTTTCCGGCTCTTCTAGGCGECCTGATTTCTCCTCA
GCCCTCCACCCAGCGTCCCTCAGGGACTTTTCACACCTCCCCACCCCCATTTCCACTACAGTCTCCCAGGGCACAGCACTT
CATTGACAGCCACACGAGCCTTCTCGTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTC
TGTCATAATTTCCTTGGTGCTTTCGCCACCTTAAACAAABRARGAGAAAAANATAAAATAAAAAARACCCATTCTGAGCCAA
AGTATTTTAAGATGAATCCAAGAAAGCGACCCACATAGCCCTCCCCACCCACGGAGTGCGCCAAGACGCACCCAGGCTCCA
TCACAGGGCCGAGAGCAGCGCCACTCTGGTCGTACTTTTGGGT CARGAGATCT TGCARAAGAGG

SEQ 1ID:18

>STAR1S
ATCTTTTTGCTCTCTAARTGTATTGATGGGTTGTGTTTTTTTTCCCACCTGCTARTAAATATTACATTGCAACATTCTTCC
CTCAACTTCAAAACTGCTGRACTGAAACAATATGCATAARAGAARATCCTTTGCAGAAGAAAAAARGCTATTTTCTCCCAC
TGATTTTGAATGGCACTTGCGGATGCAGTTCGCARATCCTATTGCCTATTCCCTCATGARCATTGTGARATGAAACCTTTG
GACAGTCTGCCGCATTGCGCATGAGACTGCCTGCGCARGGCAAGGGTATGGTTCCCAAAGCACCCAGTGGTARATCCTAAC
TTATTATTCCCTTAAAATTCCAATGTAACRACGTGGGCCATAARAGAGT TTCTGAACAARACATGTCATCTTTGTGGARAG

GTGTTTTTCGTAATTAATGATGGAATCATGCTCATTTCAAAATGGAGGTCCACGATTTGTGGCCAGCTGATGCCTGCAAAT
TATCCT

SEQ ID:19

>STAR19 )
TCACTTCCTGATATTTTACATTCAAGGCTAGCTTTATGCATATGCAACCTGTGCAGTTGCACAGGGCTTTGTGTTCAGARA
GACTAGCTCTTGGTTTAATACTCTGTTGTTGCCATCTTGAGATTCAT TATAATATAATTTTTGAATTTGTGTTT TGAACGT
GATGTCCAATGGGACAATGGAACATTCACATAACAGAGGAGACAGGTCAGGTGGCAGCCTCAATTCCTTGCCACCCTTTTC
ACATACAGCATTGGCAATGCCCCATGAGCACARAATTTGGGGGAACCATGATGCTAAGACTCARAGCACATATARACATGT
TACCTCTGTGACTAAARGRAGTGGAGGTGCTGACAGCCCCCAGAGGCCACAGTTTATGTTCAAACCAAAACTTGCTTAGGG
TGCAGARAGAAGGCAATGGCAGGGTCTAAGAAACAGCCCATCATATCCT TGT TTATTCATGTTACGTCCCTGCATGAACTA,
ATCACTTACACTGAAAATATTGACAGAGCAGGAAATGGARAGATAGGGCAACCCATAGTTCTTTTTCCTTTTAGTCTTTCC
TTATCAGTARACCAAAGATAGTAT TGGTARAATGCTGTGTGAGTTAAT TAATGAGTTAGTTTTAGGCAGTGTTTCCACTGTT
GGGGTAAGAACAAAATATATAGGCTTGTATTGAGCTATTAAATGTAAAT TGTGGAATGTCAGTGATTCCAAGTATGAATTA
AATATCCTTGTATTTGCATTTARAATTGGCACTGAACAACAAAGATTAACAGTARAATTAATAATGTAAAAGTTTAATTTT
TACTTAGAATGACATTAARATAGCAAATAAAAGCACCATGATAAATCAAGAGAGAGACTGTGGAAAGARGGARAACGTTTTT
ATTTTAGTATATTTAATGGGACTTTCTTCCTGATGTTTTGTTTTGTTT TGAGAGAGAGGGATGTGGGGGCAGGGAGGTCTC
ATTTTGTTGCCCAGGCTGGACTTGAACTCCTGGGCTCCAGCTATCCTGCCTTAGCTTCTTGAGTAGCTGGGACTACAGGCA
CACACCACAGTGTCTGACATTTTCTGGATTTTTTTTTTTTTTTTATT T TTTTTGTGAGACAGGTTCTGGCTCTGTTACTCA
GGTTGCAGTGCAGTGGCATGATAGCGGCTCACTGCAGCCTCAACCTCCTCAGCTTAAGCTACTCTCCCACTTCAGCCTCCT
GAGTAGCCAGGACTACAGTTGTGTGCCACCACACCTGTGECTAATTTTTGTAGAGATGGGGTCTCTCCACGTTGCCGAGGC
TGGTCTCCAACTCCTGGTCTCAAGCGARACCTCCTGACTTGGCCTCCCGARAGTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCACTGCAT
CCAGCCTGTCCTCTGTGTTARACCTACTCCAATTTGTCTTTCATCTCTACATAAACGGCTCTT T TCAAAGTTCCCATAGAC
CTCACTGTTGCTAATCTAATAATAAATTATCTGCCTTTTCTTACATGGTTCATCAGTAGCAGCATTAGATTGGGCTGCTCA
ATTCTTCTTGGTATATTTTCTTCATTTGGCTTCTGGGGCATCACACTCTCTTTGAGTTACTCATTCCTCATTGATAGCTTC
TTCCTAGTCTTCTTTACTGGTTCTTCCTCTTCTCCCTGACTCCTTAATATTGTTTTTCTCCCCAGGCTTTAGTTCTTAGTC
CTCTTCTGTTATCTATTTACACCCAATTCTTTCAGAGTCTCATCCAGAGTCATGRACTTAAACCTGTTTCTGTGCAGATAA
TTCACATTATTATATCTCCAGCCCAGACTCTCCCGCAAACTGCAGACTGATCCTACTG

SEQ ID:20

>STAR20
GATCTCAAGTTTCAATATCATGTTTTGGCAAAACATTCGATGCTCCCACATCCTTACCTAAAGCTACCAGABRAGGCTTTGG
GAACTGTCAACAGAGCTACAGAAAAGTCAGTARAGACCAATGGACCCCTCAAACRRAARACAGCCAAGCTTTTCTGCCARRA
AGATGACTGAGARGACTGTTARAGCARAAAACTCTGTTCCTGCCTCAGATGATGGCTATCCAGAAATAGRAARATTATTTC
CCTTCAATCCTCTAGGCTTCGAGAGTTTTGACCTGCCTGAAGAGCACCAGATTGCACATCTCCCCTTGAGTGAAGTGCCTC
TCATGATACTTGATGAGGAGAGAGAGCTTGAARAGCTGTTTCAGCTGGGCCCCCCTTCACCTTTGAAGATGCCCTCTCCAC
CATGGARAATCCAATCTGTTGCAGTCTCCTTTARGCATTCTGTTGACCCTGGATGT TGAATTGCCACCTGTTTGCTCTGACA
TAGATATTTARATTTCTTAGTGCT TTAGAGTTTGTGTATATTTCTAT TAATAAAGCATTATTTGTTTAACAGARAAARAGA
TATATACTTAAATCCTAAAATAARATAACCATTAAAAGGAARAARCAGGAGTTATAACTAATAAGGGAACAAAGGACATAAA
ATGGGATRATAATGCTTAATCCAAAATARAGCAGAARATGARGARARNTGARATGAAGARCAGATAAATAGAAAACAAATA
GCAATATGAAAGACAAACTTGACCGGGTGTGGTGGCTGATGCCTGTAATCC

SEQ ID:21
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>STAR2]
GATCAATAATTTGTAATAGTCAGTGAATACAAAGGGGTATATACTAAATGCTACAGAAATTCCATTCCTGGGTATARATCC
TAGACATATTTATGCATATGTACACCAAGATATATCTGCAAGAATGTTCACAGCAARATCTCTTTGTAGTAGCAAARGGCCA,
AAAGGTCTATCAACRAGAARATTAATACATTGTGGCACATAATGGCATCCT TATGCCAATAAAAATGGATGAAATTATAGT
TAGGTTCAAAAGGCAAGCCTCCAGATAATTTATATCATATAATTCCATGTACAACATTCAACAACARGCAAAACTARACAT
ATACAAATGTCAGGGAAAATGATGAACAAGGT TAGAAAATGATTAATATARAAATACTGCACAGTGATAACATTTAATGAG
AAARAANGAAGGAAGGGCTTAGGGAGGGACCTACAGGGAARCTCCARAGTTCATGGTAAGTACTARATACATAATCAAAGCA
CTCAAAATAGAAAATATTTTAGTAATGTTTTACGCTAGT TAATATCT TACT TARAAACARGGT CTAGGCCAGGCACGGTGGCT
CACACCTGTAATCCCAGCACTTTGCGAGGCTGAGGCGGGET

SEQ ID:22

>STAR22
CCCTTGETGATCCACCCGCCTTGGCCTCCCARAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGTCACTACGCCCGGCCACCCTCCCTGTA
TATTATTTCTAAGTATACTAT TATGT TAAAAAAAGT TTAAAAATATTGATTTAATGRATTCCCAGAAACTAGGATTTTACA
TGTCACGTTTTCTTATTATAAAAATAAAAATCAACAATALATATATCGTAAAAGTAAARAGARAAACAAAAACARAARGTG
AARAAAATARACARACACTCCTGTCAARARACAACAGTTGTGATAAAACTTAAGTGCCTGARAATTTAGARACATCCTTCTA
AAGAAGTTCTGAATAAAATAAGGAATAAAATAATCACATAGTTTTGGETCATTGCTTCTGTTTATGTCATGGATTATGTTTA
TTGATTTGTGTATGTTGAACTTATCTCAATAGATGCAGACRAGGCCTTGATAAAAGTTTTTAACACCTTTTCATGT TGAAA
ACTCTCARTAGACTAGGTATTGATGAAACATATCTCARAATAATAGAAGCTAT TTATGATAAACCCATAGCCAATATCATA
CTGAGTGGGCAAAAGCTGGAAGCATTCCCTTTGARAACTGGCACAAGACRAGGATGCCCTCTCTCACCACTCCTATTAAAT
GTAGTATTGGAAGTTCTGGCCAGAGCAATCAGGCAGGAGAAAGAAAAGGTATTAAAATAGGAAGAGAGGAAGTCAAATTGT
CTCTGTTTGCAGTAAACATGATTGTATATTTAGAAAACCCCATTGTCTCATCCTAAAAACT CCTTAAGCTGATAAACAACT
TCAGCAAAGTCTCAGGATACAAAATCAATGTGCARARATCACAAGCATTCCTATACACCGATAATAGACAGCAGAGAGCCA
AATCATGAGTGAAGTCCCATTCACAATTGCTTCARAGAAAATAAAATACT TAGGAATACAACTTTCACGGGRACATGAAGGA
CATTTTCAAGGACAACTAAAAACCACTGCTCAAGGAAATGAGAGAGGACACAAAGAAATGCGAARAACATTCCATGCTCATG
GRAGAATCAATATCATGAAAATGGCCATACTGCCCAAAGTAATTTATAGATT CAATGCTAACCCCATCARGCCACCATTGA
CTTTCTTCACAGAACTAGAAAAAAACTATTTTAAAACTCATATGTACGTCAAAAAGAGTCGCGTATAGCCAAGACAATCCTAA
GCATAAAGAACARAGCTGGATGCATCACGCTGACT TCAAACCATACTACAAGGCTACAGTARCCARAACAGCATGGTACTG
GTACCAAAACAGATAGATAGACCGATAGAACAGAACAGAGGCCTCGGAAATAACACCACACATCTACAACCCTTTGATCTT
CAR '

SEQ ID:23

>STAR23
ATCCCCTCATCCTTCAGGGCAGCTGAGCAGGGCCTCEAGCAGCTGGEGEGAGCCTCACTTAATGCTCCTGGGAGGGCAGCCA
GGGAGCATGGEGTCTGCAGGCATGGTCCAGGETCCTGCAGGCGGCACGCACCATGTGCAGCCGCCCCCACCTGTTGCTCTG
CCTCCGCCACCTGGCCATGGGCTTCAGCAGCCAGCCACAAAGTCTGCAGCTGCTGTACATGGACAAGBRAGCCCACAAGCAG
CTAGAGGACCTTGTGTTCCACGTGCCCAGGGAGCATGGCCCACAGCCCARAGACCAGTCAGGAGCAGGCAGGGGCTTCTGGE
CAGGCCCAGCTCTACCTCTGTCTTCACACAGATGGGAGAT TTCTGTTGTGAT TITGAGTGATGTGCCCCTTTGGTGACATC
CAAGATAGTTGCTGAAGCACCGCTCTAACAATGTGTGTGTATTCTGAARACGAGARCTTCTTTATTCTGARATAATTGATG
CARAATAARTTAGTTTGGATTTGAAATTCTATTCATGTAGGCATGCACACBAAAGTCCAACATTGCATATGACACARAGAR
ARGAAAAAGCTTGCATTCCTTAAATACAAATATCIGTTAACTATATTTGCAAATATATTTGAATACACTTCTATTATGTTA
CATATAATATTATATGTATATGTATATATAATATACATATATATGTTACATATAATATACTTCTATTATGTTACATATAAT
ATTTATCTATAAGTAAATACATAAATATAAAGATTTGACTAGCTGTAGAACATTGTCTTATGTGTTATCAGCTACTACTAC
AAARATATCTCTTCCACTTATGCCAGTTTGCCATATAAATATGATCTTCTCATTGATGGCCCAGGGCAAGAGTGCAGTGGG
TACTTATTCTCTGTGAGGAGGGAGGAGAAARAGGGAACAAGGAGARAGTCACAAAGCGAAAACTCTGGTGTTGCCARAATGT
CAAGTTTCACATATTCCGAGACGGARAATGACATGTCCCACAGAAGGACCCTGCCCAGCTAATGTGTCACAGATATCTCAG
GAAGCTTAAATGATTTTTTTAARAGARRAGAGATGECATTGTCACTTGTTTCTTGTAGCTGAGGCTGTGGGATGATGCAGA
TTTCTGGAAGGCAAAGAGCTCCTGCTTTTTCCACACCGAGGGACTTTCAGGAATGAGGCCAGGGTGCTGAGCACTACACCA
GGAAATCCCTGGAGAGTGTTTTTCITACTTA

SEQ 1ID:24

>8TAR24
ACGAGGTCACGAGTTCGAGACCAGCCTEGCCAAGATGGTGAAGCCCTGTCTCTACTARARATACAACARGTAGCCGGGCGC
GGTGACGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAAGCAGGAGRATCTCTAGAACCCAGGAGGCGGRAGGTGCAGTG
AGCTGAGACTGCCCCGCTGCACTCTAGCCTGGGCARCACAGCARGACTCTGTCTCAAATAAATAAATARATAAATARATAA
ATAARTAAATARATARATAGARAGGGAGAGT TGGARGTAGATGAAAGAGAAGAARAGAAATCCTAGATTTCCTATCTGAAG
GCACCATGAAGATGARGGCCACCTCITCTGGGCCAGETCCTCCCGTTGCAGGTGAACCGAGTTCTGGCCTCCATTGGAGAC
CAARAGGAGATGACTTTGGCCTGGCTCCTAGTGAGGARGCCATGCCTAGTCCTGTTCTGTTTGEGCTTGATCCTGTATCACT
TGATTGTCTCTCCTGGACTTTCCATGGATTCCAGGGATGCAACTGACGAAGTTTATTTTTAATGCACTTACTTGAAGTAAGA
GTTATTTTAARACATTTTAGCAAAGGAAATGAATTCTGACAGETTTTGCACTGAAGACATTCACATGTGAGGARAACAGGA
AARCCACTATGCTAGAAAAAGCARATGCTGTTGAGATTGTCTCACARACACAAATTGCGTGCCAGCAGGTAGGTTTGAGCC
TCAGGTTGGGCACATTTTACCTTAAGCGCACTGTTGGTGGAACT TAAGGTGACTGTAGGACT TATATATACATACATACAT
ATAATATATATACATATTTATGTGTATATACACACACACACACACACACACACACAGGGTCTTGCTATCTTGCCCAGGGTG
GTCTCCAACTCTGGGTCTCAAGCGATCCTCTGCCTCCCCTTCCCARAG

SEQ ID:25
>STAR2S5
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ATAAAAAAATARAAAACCCTGCTCTAATTTGCARAGGCTCTATCTTTCCTCCCAACCACCTGARATTTTAGTGARAACGGG
GCTTCCTGTAGGAAGCAGTAGCTAGCTATCCCGGTCCGCTACAGGTTATCAGTGCGTGAATACCCTGACTCCTARGGCTCA
GGATTTGACTGGGTCGCCTCGTCCGACTGCCCCGCCCCCARCGCGEACCCACGTCACCGCGCGCCAGCCTGCGGCCGTCCT
GACCTCGCGGGATTTGAGCTTCGGTGCCAACARACACTCCCACCGCGGCTGCGTCCACTTTACCTGCCGGCGGCGACCAGT
TTCTGAAGAAAAGTGTCCACCATGGTGTCGAGGAGCTTCACCCTCGARATGGTAGTGCCGGETGGCACAGATTCCGAAGAC
GACCCCTCATGCCTTTTTTCCTCACAGCCGCTGCCTAGATTGGCEGCTACTTGCTTCGGCCATGT TGAAGTTGARCCTCCAA
ATCTAACTGGCCCGGCCTCCCCGCCTGCCGGAGCTCCCGATTGECCGCTCCCGCGAAGGETGCCTCCGATTGGAAGCAGTA
GAACGTCTGTCACCGAGCACGECEGEEECEEGERAGTCATCGGACGCTGAGGGCAGCGGGGAGGCCAGGCTCTGCGCGGTG
GGATGTCCGCGACCGGAAAAATACGCGCAAGCCARAGCTCGGGGECTCARTARARACTTITAATTACATTTCAGAGACTTC
GTACAGTGCAACARGTGARTATTCACTGTTAATTTTCACAAGAGTCCATTTCATCAAACGTTCAGAGAGTCTGCCTTTTCAT
TCCCTTGTTCCTCAGTGCTCCAAT CAGGTTTCCAGTCTCCCAGAGGT TTCTTTTAGTTTTGATTACCGACCARAACTCCAG
TTTAGGGAGAATGGARGTCCACCGTCCCATCCCCACCAARACATATTTCAGTCAARCCCAATCCCAGTCCCTARAGAATTA

GGAAAGTATGGGCCAAGGGTCCTTTTAATTATACACACATCACCCTTARAACTGCGTGTGTGTACGAGARATAARGARARA
CACAAGAGGGGCTG

SEQ ID:26

>STAR26
CCCCCTGACAAGCCCCAGTGTGTGATGTTCCCCACTCTGTGTCCATGCATTCTCATTGTTCRAACTCCCATCTGTGAGTGAG
AACATGCAGTGTTTGGTTTTCTGTCCTTGAGATAGTTTCGCTGAGAATGATGGTTTCCAGCTTCATCCATGTCCTTGCARAG
GARAGTGAACTTATCCTTTTTTATGGCTTCATAGTATTCCATGGCACATATGTGCCACATTTTTTTAATCCAGTCTATCATT
GATGGACATTTGGGTTGGTTCCAAGTCTTTGCTATTGTGAATAGCACCACAATTAACATATGTGTGCATGTATACATCTTT
ATAGTAGCATGATTTATAATCCTTCGGGTATATACCCTGTAATGGGATCGCTGGGTCAAATGGTATTTCTAGTTCTAGATC
CTTGAGGAATCACCACACTGCTTTCCACAATGGTTGAACTAATTTACGCTCCCACCAGCAGTGTAAAAGCATTCCTATTTC
TCCACGTCCTCTCCAGTATCTGTTGTTTCCTGACTTTTTAATGATCATCATTCT

SEQ ID:27

>STAR27
CTTGGCCCTCACAAAGCCTGTGGCCAGGGARCARAT TAGCGAGCTGCT TATTTTGCTTTGTATCCCCAATGCTGGGCATAAT
GCCTGCCATTATGAGTAATGCCGGTAGAAGTATGTGT TCAAGGACCARAGTTGATAAATACCARAGAATCCAGAGAAGGGA
GAGRACATTGAGTAGAGGATAGTGACAGAAGAGATGGGAACTTCTGACARGAGTTGTGRAGATGTACTAGGCAGGGGGAAC
AGCTTAAGGAGAGTCACACAGGACCGAGCTCTTGTCAAGCCEGCTGCCATGGAGGCTGEGTGGGGCCATGGTAGCTTTCCC
TTCCTTCTCAGGTTCAGAGTGTCAGCCTTGARCT TCTAATTCCCAGAGGCATTTATTCAATGTTTTCTTCTAGGGGCATAC
CTGCCCTGCTGTGGARGACTTTCTTCCCTGTGGGTCGCCCCAGTCCCCAGATGAGACCGTTTGGGTCAGGGCCAGGTGCAC
CGTTGGGTGTGTGCTTATGTCTGATGACAGTTAGT TACTCAGTCATTAGTCATTGAGGGAGGTGTGGTAAAGATGGAGATG
CTGGGTCACATCCCTAGAGAGETGTTCCAGTATGGGCACATGGGAGGGCTGGAAGGATAGGT TACTGCTAGACGTAGAGAA
GCCACATCCTTTAACACCCTGGCTTTTCCCACTGCCAAGATCCAGAAAGTCCTTGTGGTTTCGCTGCTTTCTCCTTTTTTT
TTTTTTTTTTTTTTCTGAGATGGAGTCTGGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATTTCGGCTCACTGCAAGT
TCCGCCTCCTAGGTTCATACCATTCTCCCACCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCACCACACCCAGCTAAT
TTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGCGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCARAGTG
CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCEECCTGCTTTCTTCTTTCATGARGCATTCAGCTGGTGAAAAAGCTCAGCCA
GGCTGGTCTGGRACTCTTGACCTCAAGTGATCTGCCTGCCTCAGCCTCCCAARGTGCTGAGATTACAGGCATGAGCCAGTC
CGAATGTGGCTTTTTTTGTTTTGTTTTGAAACARGGTCTCACTGTTGCCCAGGCTGCAGTGCAGTGGCATACCTCAGCTCC
ACTGCAGCCTCGACCTCCTGGGECTCAAGCAATCCTCCCAACTGAGCCTCCCCAGTAGCTGGGGCTACAAGCGCATGCCACC
ACGCCTGGCTATTTTTTTTTTTTT T ITTTTTTT TGAGAAGGAGTTTCATTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACA
GTCTCAGCTCACTGCAGCCTCCGCCTCCTGGETTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCEGAGTAGCTGGGATTATAGGC
ACCTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGGGATGGGGTTTCACCATGTT

SEQ ID:28

>STAR28
AGGAGGTTATTCCTGAGCAPATGGCCAGCCTAGTGAACTGGATAARATGCCCATGTARAGATCTGTTTACCCTGAGAAGGGCA
TTTCCTAACTCTCCCTATAAAATGCCAAGTGGAGCACCCCAGATGAAATAGCTGATATGCTTTCTATACAAGCCATCTAGG
ACTGGCTTTATCATGACCAGGATATTCACCCACTGAATATGGCTATTACCCAAGTTATGGTARATGCTGTAGTTAAGGGGG
TCCCTTCCACATGEACACCCCAGGTTATAACCAGAAAGGGTTCCCAATCTAGACTCCARGAGAGGGTTCTTAGACCTCATG
CAAGAAAGAACTTGGGGCAAGTACATAAAGTGAAAGCAAGTTTATTAAGAAAGTARAGAAACARAAARATGGCTACTCCAT
AAGCARAGTTATTTCTCACTTATATGATTAATARGAGATGGATTATTCATGAGTTTTCTGGGAAAGGGGTGGGCAATTCCT
GGARCTGAGGGTTCCTCCCACTTTTAGACCATATAGGGTATCTTCCTGATATTGCCATGGCAT TTGTAAACTGTCATGGCA
CTGATGGGAGTGTCTTTTAGCATTCTAATGCAT TATAATTAGCATATAATGAGCAGTGAGGATGACCAGAGGTCACTTCTG
TTGCCATATTGGTTTCAGTGGGGTTTGGTTGGCTITTTT T T T TTTTTAACCACAACCTGTTTTT TATTTATTTATTTATTT
ATTTATTTATTTATATTTTTTATTTITTTTTAGATGGAGT CTTGCTCTGTCACCCAGGTTAGAGTGCAGTGGCACCATCTC
GGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCTTEGTTCACGCCATTCTGCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCCTG
CCACCATACCCGGCTAATTTTTTCTATTTTTCAGTAGAGACGGGGTTT CACCGTGTTAGCCAGGATGGTC

SEQ ID:29

>STAR29
AGCTTGGACACTTGCTGATGCCACTTTGGATGTTGAAGGGCCGCCCTCTCCCACACCGCTGGCCACTTTTARATATGTCCC
CTCTGCCCAGARGGGCCCCAGAGGAGGGGCTGEGTGAGCGTGACAGGAGTTGACTGCTCTCACAGCAGEGGGITCCGGAGGG
ACCTTTTCTCCCCATTGGGCAGCATAGAAGGACCTAGAAGGGCCCCCTCCAAGCCCAGCTGGGCGTGCAGGGCCAGCGATT
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CGATGCCTTCCCCTGACTCAGGTGGCGCTETCCTARRAGGTGTCTGTGT TTTCTGT TCEGCCAGGEGETGECGEATACAGTGE
AGCATCGTGCCCGARGTGTCTGAGCCCETGETARGTCCCTGEACGGTGCACGETCTCCTCCGACTGTCTCCATCACGTCAG
GCCTCACAGCCTGTAGGCACCGCTCGGGGAAGCCTCTGGATGAGECCATGTGETCATCCCCCTGGAGTCCTGECCTGGCCT
GAAGAGGAGGGGAGGAGGAGGCCAGCCCCTCCCTAGCCCCAAGGCCTGCGAGGCTGCAAGCCCGGCCCCACATTCTAGTCC
AGGCTTGGCTGTGCAAGAAGCAGATTGCCTGGCCCTGECCAGGCTTCCCAGCTAGGATGTGCTATCGCAGGGGTGGGEEAC
ATTGAGGGGCTGCTGTAGCCCCCACAACCT CCCCAGGTAGGETGGTGAACAGTAGGCTGGACAAGTGGACCTCTTCCCATC
TGAGATTCAAGAGCCCACCTCTCGGAGETTGCAGTGAGCCEAGATCCCTCCACTGCACTCCAGCCTGGGCARCAGAGCAAG
ACTCTGTCTCABAANARCAGAACAACGACAACARARAACCCACCTCTGGCCCACTGCCTARCTTTGTARATARAGTTTTAT
TGGCACATAGACACACCCATTCATTTACATACTGCTGCGECTECT TT TGCATTACCCTTGAGTAGACGACAGACCACGTGG
CCATGGAAGCCAAARATATTTACTGTCTGGCCCTTTACAGAAGTCTGCTCTAGAGGGAGACCCCGGCCCATGEGGCAGGAC
CACTGGGCGTGGGCAGAAGGGAGGCCTCEGTGCCTCCACGEGCCTAGTTGGGTATCTCAGTGCCTGTTTCTTGCATGGAGC
ACCAGGGGTCAGGGCARGTACCTGGACCAGGCAGGCTGTTGCCCEGCCCAGCACTGGGACCCAGGAGACCTTGAGAGGCTCT
TAACGAATGGGAGACAAGCAGGACCAGEGCTCCCATTCGCTGGECCTCAGTTTCCCTGCCTGTAAGTGAGGEAGGECAGCT
GTGAAGGTGAACTGTGAGGCAGAGCCTCTGCTCAGCCATTGCAGGGECEGCTCTGCCCCACTCCTGTTGTGCACCCAGAGT
GAGGGGCACGGGGTEAGATGTCACCATCAGCCCATAGGGETETCCTCCTGGTGCCAGGTCCCCARGGGATGTCCCATCCCC
CCTGGCTGTGTGGEGACAGCAGAGT CCCTGGGECTGEGAGGECTCCACACTGTTTTCTCAGTGGTTTTTCTGAACTGTTAA
ATTTCAGTGGARAATTCTCTTTCCCCTTTTACTGAAGGAACCTCCARAGGAAGACCTGACTGTGTCTGAGRAGTTCCAGCT
GGTGCTEGACGTCGCCCAGARAGCCCAGGTACTGCCACGEECECCGGCCAGGGGTGTCTCTGCGCCAGCCATGGGCACCAG
CCAGGGGTGTGTCTACGCCGGCCAGGGETAGGTCTCCGCCEGCCTCCECTGCTGCCTGEGEGAGGGCCETGCCTGACACTGC
AGGCCCGGTTTGTCCGCGETCAGCTGACTTGTAGTCACCCTGCCCTTGGATGGTCGT TACAGCAACTCTGGTGGTTGGEGA
AGGGGCCTCCTGATTCAGCCTCTGCGGACEGTGCGCEAGEETGEAGCTCCCCTCCCTCCCCACCGCCCCTGECCAGGETTE
AACGCCCCTGGGARGGACTCAGGCCCEGGTCTGCTGTTGCTCTGAGCETGECCACCTCTGCCCTAGACCAGAGCTGGGCCT
TCCCCGGCCTAGGAGCAGCCGGGCAGGACCACRGGGCTCCGAGTGACCTCAGGGCTGCCCGACCTGEAGGCCCTCCTGGEG
TCGCEGTETGACTGACAGCCCAGGAGCEGEGGCTETTGTAATTGCTGT TTCTCCTTCACACAGARCCTTTTCEGGAAGATG
GCTGACATCCTGGAGAAGATCAAGAAGTAAGTCCCGCCCCCCACCC

SEQ ID:30

>STAR30
CCTCCCCTGGAGCCTTCAGARGGAGCATGGCATAGGAGTCTTGATTTCAGACGTCTGGTCCCCAGAATGATGGGAGAATGA
ATTTCTGTTATTTAAGCCACCCAACCTGTGGTGCTTTGTTATAGCAGCCTCAGGAAACTAACACACTGCACGTGCCCACTA
TTCCCTTTTCCAGTATCTTTCAGGACTTGCTGGCTTCCTTTGTTCTGGCGTACACCCATGCATGGCCCCATTCCCCACTTC
CTARRACARACAACCCTGACTTAGTCTGTTTGEGCTGCTAGAACAARATACTATAGACTGGGTGACTTATAAACAACAGAAL
TTCATTTCTCACATTCTGGAGGCTGGGAAGTCCAATATCGAGGCACCATCACATTTGGTCTCTGCTGAGGCCCCCTTCCTA
GCTCCTCACTGTGTCCTTACATGGCAGAAGCEGCARGGCAGCTCTCTGGGGTCCCTTT TCAAGGCCACBAATCCCATTCAT
TAGGGCTGATGACTTCATGACTTAATCACCTCCTAATGGCCCCACCT CCTAATCGCATTGGGCGTTAGGATTCAACATAAL
TTTTGEGCGGGACACACATATT CAGACCATAGCAAACCCCAACAATARARAACCTTCACTTTAAGGTTCCARATGGACTGGC
AGTTAAATCATGTTCATATTTACATAAARGARGGAGTAAGTCAACAAATTGATARACGCGTGGAGATTTGT TCGGATGGAT
GTTCACCAAAATGCTGGCCTTAAAGAGTGAGATGGCARATGGGAACTATTACATTCTTCTTCATACTTTTTGGTACTGCCT
GCATTGTTAAARARAARAARARRGAGCACAGAGCATTTTTACAATCAGGAAAAARACAATGAGGTTATCTTCATTCTGGAA
ARAAATGGAABATGAAACAGTGGAGTCACATCATGGAARATCCT TATGGTACAATTTCATGTGACATARAACAATAGAATA
GAGGACCTGTTTTATGACTAAAGCACTGTAAARATGACAGGCCTGCAAGGAGAGATGAARACCACTCATTTGTTAAGGTAG
TCAGGTGGCAGGTGATTTCTCTTCTTTTGARAATTTCCATTTTCATTATATCGCAGTTTGTGCATTTACTAARRCTTTCGG
TTGGTACACATGCATAAATAGATAGATAAATARGTAGATAGATGATAGATAAATAGACGGTAGGTAGATAGATAGATAGAT
ATGAGABATAAGTCCCCTGTACTTGGCCTTGCAGCCATAACTAGTCATTCCCCTTCCTCTGTCCATTGCTATGCCTGATGG
ACAAGGCAGTCTGTGCCCTCTGGCCCCAATTCCAATGTGCCCTCTGCTCCTGGCTGTTAGTCCCTTTCCACCCCAATACAA
TTGCTCCGAGGTCACTTCTAAGTGTGAAGCCCCCAGATCAGATGGCTTCTTCTGTGTCCTTACCTTACCCAATTTCTAATT
ATAACTARAACACAATGAGGCTCTAGTAABMATACCATGAGACTTCAGGCCCTCTGTATAACT TCACTCATTTAAARCCTAAC
AAGGAAAACCTACCATGAATCCGAGGCACAGAGCAGCTAAGGAACTCACCAAGGT CACGCAGCTATTGGTGATGGAACCAT
GAGTCARGCTTCACRGCCTGTTGGCTCTAGAATAGEGTTTCCCARCCTCAGCACTGTGGACATTTTCAGGCTGGATAATTC
TCTGTTGTGGGGGEGCTCTTCTGTGCCT TGTAGGATATTAGGAGCAT CTCTGGCCTCTACCCACTAGACGCAGCAGCACTCC
CATGCCCAGTTGTGACAACARGCAATGTCTCCCACCATTGCCAAGTGTCCCCTGGGTGGARATGCACCC

SEQ ID:31

>STAR31 .
CACCCGCCTTGGCCCCCCAGAGTGCTGGGATTACAAGTGTAAACCACCATTCCTGGCTAGATTTAATTTTTTARRARATAA
AGAGAAGTAGGAATAGTTCATTTTAGGGAGAGCCCCTTAACTGGGACAGGGGCAGGACAGGGETGAGGCTTCCCTTANTTC
AAGCTCACCTCAAACCCACCCAGGACTGTGTGTCACATTCTCCAATARAGEAAAGGTTGCTGCCCCCGCCTGTGAGTCCTG
CAGTGGAGGGTAGAGGGCCGTGGGCAGAGTECT TCATGGACTGCTCATCAAGAAAGGCTTCATGACAATCGGCCCAGCTGC
TGTCATCCCACATTCTACT TCCAGCTAGGAGAAGGCGECTTGCCCACAGT CACCCAGCCEGCARGTGTCACCCCTGGET TG
GACCCAGAGCPATGATCCTGCCCAGGGGTCCAGCTGAGRATCAGGCCCACCTTCTAGGCAGAGGGSCTCACCTACTGGGAC
TCCAGTAGCTGTAGTGCATGGAGGCATCATGGCTGCAGCAGCCTGEACCTEGTCTCACACTGGCTGTCCCTGTGGGCAGGE
CATCCTCAATGCCAGGTCAGGCCCARGCATGTATCCCAGACAATGACAATGGGGTGGAATCCTCTCTTGTCCCAGAAGCCA
CTCCTCACTGTTCTACCTGRAGGAAGECAGGGGCATECTGGAATCCTGARGCCTGCTGTGAGGETCTCCAGCGAACTTGCAC
ATGGTCAGCCCTGCCTTCTCCTCCCTGAACTAGATTGAGCGAGAGCAAGAAGGACATTGAACCAGCACCCARAGRATTTTG
GGGAACGGCCTCTCATCCAGGTCAGGCTCACCTCCTTTTTARRATT TAATTAAT TAATTART TAAT TT TTTTTTAGAGACA
GAGTCTTACTGTGTGGCCCAGGCTGTAGTGCAGTGGCACAATCATAGTTCACTGCAGCCTCARACTCCCCACCTCAGCCTC
TGGATTAGCTGAGACTACAGGTGCACCACCACCACACCCAGCTAATATTTTTAT TT T TGTAGAGAGAGGGTTTCACCATCT
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TGCCCAGGCTGGTCTCARACTCCTGGGCTCAAGTGATCCCGCCCAGGTCTGARAGCCCCCAGGCTGGCCTCAGACTGTGGG
GTTTTCCATGCAGCCACCCGAGGGCGCCCCCAAGCCAGTTCATCTCGGAGTCCAGGCCTGGCCCTGGGAGACAGAGTGARA
CCAGTGGTTTTTATGAACTTAACTTAGAGT TTAAAAGATTTCTACTCGATCACTTGTCAAGATGCGCCCT CTCTGGGGAGA
AGGGAACGTGACTGGATTCCCTCACTGTTGTATCTTGAATAAARCGCTGCTGCTTCATCCTGTGGGGECCETGECCCTGTCC
CTGTGTGGGETEGGGGCCTCTTCCATT TCCCTGACTTAGARACCACAGT CCACCTAGAARCAGGGT TTGAGAGGCTTAGT CAGC
ACTGGGTAGCGTTTTGACTCCATTCTCGGCTTTCTTCTTTT TCTTTCCAGGATTITTCTGCAGARATGGTTCTTTTGTTGC
CGTGTTAGTCCTCCTTGGAAGGCAGCTCAGAAGGCCCGTGARATGT CGGGGGACAGGACCCCCAGGGAGGGAACCCCAGGL
TACGCACTTTAGGGTTCGTTCTCCAGGGAGGGCGACCTGACCCCCGNATCCGTCGGNGCGCGNNGNNACNAANNNNT TCCC

SEQ ID:32

>STAR32
GATCACACAGCTTGTATGTGGGAGCTAGGATTGGAACCCCAGAAGTCTGGCCCCAGGTTCATGCTCTCACCCACTGCATAC
AATGGCCTCTCATARATCAATCCAGTATAARACATTAGAAT CTGCTTTARAACCATAGAATTAGTAGCGTAAGTAATAMAT
GCAGAGACCATGCAGTGARTGGCATTCCTGGARARAGCCCCCAGAAGGAATTTTARATCAGCTTTCGTCTAATCTTGAGCA
GCTAGTTAGCAAATATGAGAATACAGTTGTTCCCAGATAATGCTTTATGTCTGACCATCTTAAACTGGCGCTGTTTTTCAA
AAACTTAAAAACAMAATCCATGACTCTTTTAATTATAAAMGTGATACATGTCTACTTGGGAGGCTGAGGTGGTGGGAGGAT
GGCTTGAGTTTGAGGCTGCAGTATGCTACTATCATGCCTATRAAATAGCCGCTGCATTCCAGCTTGGGCAACATACCCAGGC
CCTATCTCAAARAAATAAAAAGTAATACATCTACATTGAAGAARATTAATTTTATTGGGTTTTTTTGCATTTTTATTATAC
ACAGCACACACAGCACATATGAAAARATGGGTATGAACTCAGGCATTCAACTGCGAAGAACAGTACTAAATCAATGTCCATG

TAGTCAGCGTGACTGAGGTTGGTTTGTTT TTTCTTTTTTCTTCTCTTCTCTTCICTTTTCTTTTTTTTTGAGACGGAGCTT
TGCTCTTTTTGCCCAGGCTTGATTGCAATGGCGTGATCICAG

SEQ ID:33
>STAR33

GCTTTTATCCTCCATTCACAGCTAGCCTGGCCCCCAGAGTACCCAATTCTCCCTARAAARCGGTCATGCTGTATAGATGTG
TGTGGCTTGGTAGTGCTARAGTGGCCACATACAGAGCTCTGACACCARACCTCAGGACCATGTTCATGCCTTCTCACTGAG
TTCTGGCTTGTTCGTGACACATTATGACATTATGAT TATGATGACTTGTGAGAGCCTCAGTCTTCTATAGCACTTTTAGAA
TGCTTTATAAAAACCATGGGGATGTCATTATATTCTAACCTGTTAGCACTTCTGTTCGTATTACCCATCACATCCCAACAT
CAATTCTCATATATGCAGGTACCTCTTGTCACGCGCGTCCATGTAAGGAGACCACARAACAGGCTTTGTTTGAGCAACAAG
GTTTTTATTTCACCTGGGTGCAGGTGGGCTGAGTCTGARARGAGAGTCAGTGARGGGAGACAGGGGTGGGTCCACTTTATA
AGATTTGGGTAGGTAGTGGARAATTACAATCAAAGGGGGTTGTTCTCTGGCTGEGCCAGGGTGGGGGTCACAAGGTGCTCAG
TGGGAGAGCCTTTGAGCCAGGATGAGCCAGAAGGAATTTCACAAGGTAATGTCATCAGTTAAGGCAGGGACTGGCCATTTT
CACTTCTTTTGTGGTGGARTGTCATCAGTTAARGGCAGGARCCGGCCATTTTCACTTCTTTTGTGATTCTTCACTTGCTTCA
GGCCATCTGGACGTATAGGTGCAGGT CACAGTCACAGGGGATAAGATGGCAATGEGCATAGCTTGGGCTCAGRAGGCCTGACA
CCTCTGAGAAACTAARAGATTATAAAAATGATGGTCGCTTCTATTGCAAATCTGTGTTTATTGTCAAGAGGCACTTATTTGT
CAATTAAGARCCCAGTGGTAGAATCGRAATGTCCGAATGTAARACARAATACAAAACCTCTGTGTGTGTGTGTGTGTGAGTG
TGTGTGTATGTGTGTGTGTGTGTATTAGAGAGGARAAGCCTGTATT TGGAGCCTCTGATTCTTAGATTCTAGGTTCTTTCCT
GCCCACCCCATATGCACCCACCCCACARAAGAARCARACAACAAATCCCAGGACATCTTAGCGCAACATTTCAGTTTGCATA
TTTTACATATTTACTTTTCTTACATATTAAAAAACTGARARATTTTATGAACACGCTAAGTTAGATTT TAAATTAAGTTTGT
TTTTACACTGAAAATAATTTAATATTTGTGAAGAATACTARTACATTGGTATATTTCATTTTCTTAAAATTCTGAACCCCT
CTTCCCTTATTTCCTTITTGACCCGATTGGTGTATTGGTCATGTGACTCATGGATTTGCCTTAAGGCAGGAGG

SEQ ID:34

>STAR34
ACTGGGCACCCTCCTAGGCAGGGGAATGTGAGAACTGCCGCTGCTCTGGGGCTGGGCGCCATGTCACAGCAGGAGGGAGGA
CGGTGTTACACCACGTGEGAAGGACTCAGGGTGGTCAGCCACARAGCTGCTGGTGATGACCAGGGGCTTGTGTCTTCACTC
TGCAGCCCTAACACCCAGGCTGGETTCGCTAGEGCTCCATCCTCGCGEGEGCTGCAGACCCTGAGAGTGATGCCAGTGGGAGCCTC
CCGCCCCTCCCCTTCCTCGAAGGCCCAGGGETCARACAGTGTAGACTCAGAGGCCTGAGGGCACATGTTTATTTAGCRGAC
AAGGTGGGGCTCCATCAGCGGGGTGGCCTGGGGAGCAGCTGCATGGGTGGCACTGTGGGGAGGGTCTCCCAGCTCCCTCAA
TGGTECTTCGGECTGETGCEECAGCTGECGGCACCCTGGACAGAGGTGGATATGAGGGTGATGGGTGGGGARATGGGAGGCA
CCCGAGATGGGGACAGCAGAATAARGACAGCAGCAGTGCTCEECGECAGGGGGATGAGCARAGGCAGGCCCARGACCCCCA
GCCCACTGCACCCTGGCCTCCCACARGCCCCCTCGCAGCCGCCCAGCCACACTCACTGTGCACTCAGCCGTCGATACACTG

GTCTGTTAGGGAGAAAGTCCGTCAGAACAGGCAGCTGTGTGTGTGTGTGCGTGTATGAGT GTGTGTGTGTGATCCCTGACT
GCCAGGTCCTCTGCACTGCCCCTGGG

SEQ ID:35

>STAR3S5

CGACTTGGTGATGCGGGCTCTTTTTTGGITCCATATGAACT TTARAGTAGTCTITTTCCAATTCTGTGAAGAAAGTCATTGG
TAGGTTGATGGGGATGGCATTGAATCTGTAAATTACCT TGGGCAGTATGGCCATTTTCACAATGTTGATTCTTCCTATCCA
TGATGATGGAATGTTCTTCCATTAGTTIGTATCCTCTTTTATTTCCTTGAGCAGTGGTTTGTAGTTCTCCTTGRAGAGGTC
CTTCACATCCCTTGTAAGTTGGATTCCTAGGTAT TTTATTCTCTTTGAAGCARATTGTGAATGGGAGTNCACTCACGATTT
GGCTCICTGITTGTCTGCTGGGTGTATAAANAATGTNGTGATNTTNGTACATTGATTTNGTATCCNTGAGACTTNGCTGAA
TTTGCTTNATCNGCTTNNGGGAACCT TTTGGGCTGAAACNATGGGATTTTCTARATATACAATCATGTCGTCTGCARACAG
GGAACAARTTTGACTTCCTCTTTTCCTAATTGAATACACTTTATCTCCTTCTCCTGCCTAATTGCCCTGGGCAAAACTTCCA
ACACTATGNTNGNAATAGGAGNTGGTGAGAGAGGGCATCCCTGT TCTTGTTGCCAGNT T TTCARAGGGARTGCTTCCAGTT
TTGGCCCATTCAGTATGATATGGGCTGTGGGTNGTGTCATAAATAGCTCTTATNATTTTGAAATGTGTCCCATCAATACCT
AATTTATTGAAAGTTTTTAGCATGARNGCATNGTTGAAT TTGGTCARAGGCTTTTTCIGCATCTATGGARATAATCATGTG
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GITTTTGTCTTTGGCTCNTGTTTATATGCTGGATNACATT TATTGAT T TGTGTATATNGAACCCAGCCTNNCATCCCAGGG
ATGRAGCCCACTTGATCCAAGCTTGGCCCCCNGNCTAGCT CGAGGCAGGCAAAAGTATGCAAAGCATGCATCTCAATTAGTY
CAGCACCCATAGTCCGCCCCTACCTCCGCCCATCCGCCCCTAACTCNGNCCGTTCGCCCATTCTCGCCCATGGCTGACTAA
TNTTTTTANNATCCAAGCGGNGCCGCCCTGCTTGANCATTCAGAGTNNAGAGNNT TGGAGGCCNAGCCTTGCAARACTCCG
GACNGNTTCTNNGGATTGACCCCNNTTARATATTTGGTTTTTTGTNTTTTCANNGGNGA

SEQ ID:36

>STAR36
GATCCCATCCTTAGCCTCATCGATACCTCCTGCTCACCTGTCAGTGCCTCTGGAGTGTGTGTCTAGCCCAGGCCCATCCCC
TGGAACTCAGGGGACTCAGGACTAGTGGGCATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCACATGTACAC
TTGGCCTCAGTGGACTCAGGACTAGTGAGCCTCACATGTACACTIGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCCACAT
GTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCACATGTACACTITGGCCTCAGGGGACTCAGGACTAGTGAGCCC
CACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGAACTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCTTCAGGGGACTCAGGATTAGTG
AGCCCCACATGTACACTTGGACACGTGAACCACATCGATGTGCTGCAGAGCTCAGCCCTCTGCAGATGAAATGTGGTCATG
GCATTCCTTCACRGTGGCACCCCTCETTCCCTCCCCACCTCATCTCCCATTCTTGTCTGTCTTCAGCACCTGCCATGTCCA
GCCGGCAGATTCCA.CCGCAGCATCTTCTGCAGCACCCCCGACCACACACCTCCCCAGCGCCTGCTTGGCCCTCCAGCCCAG
CTCCCGCCTTTCTTCCTTGGGGAAGCTCCCTGEACAGACACCCCCTCCTCCCAGCCATGGCTTTTTCCTGCTCTGCCCCAC
GCGGGACCCTGCCCTGGATGTGCTACAATAGACACATCAGATACAGTCCTTCCTCAGCAGCCGGCAGACCCAGGGTGGACT
GCTCGGGGCCTGCCTGTGAGGTCACACAGGTGTCGTTAACTTGCCATCTCAGCARCTAGTGAATATCGGCAGATGCTACCT
TCCTTCCGETTCCCTGGTGAGAGGTACTGGTGGATGTCCTGTGTTECCGGCCACCTTTTGTCCCTGGATGCCATTTATTTT
TTTCCACARATATTTCCCAGGTCTCTTCTGTGTGCAAGGTATTAGCGCTGCAGCGEGGECCAGGCCACAGATCTCTGTCCT
GAGAAGACTTGGATTCTAGTGCAGGAGACTGAACTGTATCACACCAATCAGTGTAAATTGTTAACTGCCACAAGGAGARAG
GCCAGGARGGAGTGGGECATEGTGGTGTTCTAGTGT TACAAGAAGAAGCCAGGGAGGECTTCCTGGATGARGTGGCATCTG
ACCTGGGATCTGGAGGAGGAGAAARATGTCCCARAAGAGCAGAGAGCCCACCCTAGGCTCTGCACCAGGAGGCAACTTGCT
GGGCTTATGGAATTCAGAGGGCARGTGATAAGCAGAAAGT CCTTGGGGGCCACRATTAGGAT TTCTGTCTTCTAARGGGCC
TCTGCCCTCTGCTGTGTGACCTTCGGCAAGTTACTTCACCTCTAGTGCTTTGGI TGCCTCATCTGTARAGTGGTGAGGATA
ATGCTATCACACTGGTTGAGAATTGAAGTAATTATTGCTGCARAGEGCTTATAAGGGTGTCTAATACTAGTACTAGTAGGT
ACTTCATGTGTICTTGACRATTTTAATCATTATTATTTTGTCATCACCGT CACTCTTCCAGGGGACTARTGTCCCTGCTGTT
CTGTCCAAATTARACATTGTTTATCCCTGTGEGGCATCTGGCGAGETSGCTAGGAAAGCCTGGAGCTGTTTCCTGTTGACGT

GCCAGACTAGT

SEQ ID:37
>STAR37
ATCTCTCTCTGCCARAGCARCAGCGGTCCCTGCCCCAACCAGACTACCCCACTCAGTGGGGTTACGGATGCTGCTCCAGCA
TCCTAACACTGCCCAGCTGGTGCCTGCCTGTGCTCACCCACAACCCCCAGGCCEGCCTTCCCTGCAGCCTGGGCTTEGCCA
CCTTGGCCTGATTGAGCACTGAGGCCTCCTGGECACCCAGCCCCATCACTGCACCTGCTGCTTCCAGCCCCACCCCACCGG
CTCAGGGGTTCTTCCCAGCGGCGCTGATCATGAAGTCAACATGCACGCAAGTCGTCTCAGGARACTTTTTAATGABAGTGT
CGGCCACGGTGGETGTETAGGTGGCTGAGCTCAGATTGCAGCTGCTAAGACACCAGCCACTTACCARGAGAAAGCCAGGCTG
CTTCARACCCAGGGCCGGAGGCARARAAGCATCACTTCCAGCCEECGAGTCTGGARGCCACGCCTTGTGGGAGGTCACACT
GGCATCTAGECCTTCGCCTGCACTGCAGARGGAGAGCCGGGTCCCCCTCCTGGAGARCGCTGCGTTCCCCAGCCCCACACT
GGCTTTGCCACCACACAGGCTGTTGAGGCAGGAGGCGGGTAAGACCTAGCTGTAGACCCARAGCAACCACCAGCCCTGGGA
CCCTGCGGGAGAGGAGCACTTTTAGRACATGGAARAATGTGGTCATCCCATCATTAGACAGCACACATCCTACATARATAA
AAAGTCGTATGGGGAAGGAGGTTGECCAGGGARTARAAAATTGGCACAGACATTGATAGACTGGTTTCCAGT TTCAAGGTA
ACAGATGCACATCATGAGACCAGAGGAGGCAGAGACARGGGCTGAATTTGGCTTTTCTAAGCARCATGTGTTCCTGCGCAG
GGCTGAATGGTCGCTGAGACAGAGATGEAAGCCAGGACARGGGAGCCCACCGEGCCCAGATAGGTACAGAGAGCAGAGGCT
CCTGTTCTGTCCTCGCCACCCATGAGGGTGACACTGCTTGTARRTGGTGGCTGTGCTCTCCCAGCAAGAARARAGCACAAC
TAAATCCACACTGCACACAGACGCAGACAGAAAGCCTTCARGTGECTCTGT T T TCTGCTCCCTGCCTTGCCAGGTCCACAA
GCAGAGAGGAGTGTCAGGCACATGGCCCCGCTGTCAGGCTCCCCAGTGAGCTGTAGGCTCAGCAGEAGCTGCCCACTGACA
CACAGGGGACACCCACTCCTGCCACCTTGEEAGCEETTGCCAGACAGAGCCGCACTEEGTGCTGETGTCATCCAGGGACCC
CACACACTTCCTTARATGTGATCCT

SEQ ID:38

>STAR38
GATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAGCTTTCCCTTCAAATACTTTGCAACCAGGTAGAGARTTTTGGAGTGAAGGTTTT
GTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATATGCATCT TCTTTTGAARATGT TAAARGTARATTACCTCTCTTTTCAGATACTGTC
TTCATGCGAACTTGGTATCCTGTTTCCATCCCAGCCTTCTATAACCCAGTAACATCTTTTTTGARACCAGTGGGTGAGAAA
GACACCTGGTCAGGAACGCGGACCACAGGACAACTCAGGCTCACCCACGGCATCAGACTARAGGCARACAAGGACTCTGTA
TAARGTACCGGTGGCATGTGTATNAGTGGAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACTTTTCTATAR
TTTCTTAAGTGCTTTGAATGT TCRAAGTAGARAGTCTAACAT TAAAT TTGATTGAACAATTGTATATTCATGGAATATTTTG
GAACGGAARTACCARAARATGGCAATAGTGGTTCTTTCTGGATGGAAGACARAARCTTTTCTTGTTTAARATARATTTTATTTT
ATATATTTGAGGT TGACCACATGACCTTAAGGATACATATAGACAGTAAACTGGTTACTACAGTGAAGCAAARTTAACATAT
CTACCATCGTACATAGTTACATTTTTTTGTGTGACRGGAACAGCTAAAATCTACGTATTTAACARARATCCTARAGACAAT
ACATTTTTATTAACTATAGCCCTCATGATGTACATTAGATCGTGTGGTTGTTTCTTCCGTCCCCGCCACGCCTTCCTCCTG
GGATGGGGATTCATTCCCTAGCAGGTGTCGEAGARCTGGCECCCTTGCAGGETAGGTGCCCCGGAGCCTGAGGCGGEGNACT
TTARNATCAGACGCTTGGGCGCCGGCTCGGAAAAACTGGCGGARAATATPATAACTGNACTCTCAATGCCAGCTGTTGTAG
AAGCTCCTGGGACAAGCCGTGGAAGTCCCCTCAGGAGGCTTCCGCEGATGTCCTAGETGECTGCTCCGCCCGCCACGGTCAT
TTCCATTGACTCACACGCGCCGCCTGGAGGAGGAGGCTGCGCTGGACACGCCGGTGGCGCCTTTGCCTGGGGGAGCGCAGC
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CTGGAGCTCTGGCEECAGCGCTEGCAGCGGGGCCTCGGAGCCTGEGCCTGEGEGACCCARAGGTTGEGCCEGGECGCAGGAGGT
GGGCTCAGGGTTCTCCAGAGAATCCCCATGAGCTGACCCGCAGGECGECCEEGCCAGTAGGCACCEGEECCCCLECGGTEAC
CTGCGGACCCGAAGCTGGAGCAGCCACTGCARATGCTGCGCTGACCCCAAATGCTGTGTCCTTTARATGTTTTAATTARGA
ATAATTAATAGGTCCGGETGTGGAGGCTCAAGCCTTAATCCCCAGCACCTGGCGAGGCCGAGGAGGGA

SEQ ID:39

>STAR3Y
TCACTGCARCCTCCACCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCGGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCATGACA
CCGCACCTGGCTAGTTTTTGTATTT T TAGTAGAGACAGGGTTTCACTATGT TGGCCAGGTTGGTCTCGAACTCCTGACCTT
GTGATCCGCCCACCTCGGCCTCCCARAGTGCTGGGATTACAGAGTGAGCCACTGCGCCTGGCCTGCACCCCTTACTATTAT
ATGCTTTGCATTTTCTTTTAGATTTGAAGAACCTCATTATAAACTCTAGCACTAATCTTATGTCAGTTARATGCATAGCAA
ATATCTCCTGACGTGGGAGAATATATATTTGCAAGTCTTCTTGTGAACATATGT TTTCAGT TCTAGGGAGCCAGACGCCTA
TGAGTGAAARGCCTAGTCATCGTGGAGAAGTGCATTCAACTTTGTAAGARACTGCCARACCT TTATTCATAATGGTTGTAT
ARATTTTACATTACCACCAATAATGTATGAGAGTTCCAGTTGCTTCACATCCTCACCAGCATTTTGTTTTGTCTGTCTITTT
TTCCTTTGGTTATTCTAGTGGGCATAAGATATAATAGTATCCCTTGTGGTTTAATGTAAAT TCCACTGAAGACTAATAACA
TTTGCATATTTCTAATTAATAAGCCTTTTTAAGTGACTTTTCAAGTCTT TGCTCATTTTTATTAGATATTTGCCTTCITAT
TATTGATTTGARAGAATTATATTTATATGCTTATATTCTGGTTATAAGCCCTTTGTCATTATTTTCCAAAACAATATTTGGE
TTGTTTCTGTACTACTTTCCTTGCTCCTTTGAATTGACTTGGTGCCTTGGCCAAARATCAATTGACCACATACATGTGGGT
GCATCTCCAGACTACCACATTCCGTTTATCTATTTIGTCTCTCCTTGTGTCAATAACACTCTGTCTTGATAATGGTAAGTTT
TGAGATCAGGTTGTGTRAAGTCCTCCTAATTTTTCCTGGGTTTTCAATAT TGCTTTGCTT TTTARAAATTTTGTATTTTCAT
TTACATTTTAAAATAARCT TGTTAGTGGGATTTTGATTGGCATTGCACTGAACTCGTGGATCAATTTGGGGAGATTGGACA
TTCTTATATATGGATCCCGTGGTCATCAACTTTAAGAACTCTTTCTCATCCAT TAGTAACTCAATCTAGGTTCAGATGCTA
CTCGTTTTCTGCTCAGTCTGTGTCTGAGCCCCTTATGCTCTTCATTITTGTCATCCAATTAACCTCAGCT TTGCATCARTAC
TATTTCTTGCTTIGGTGCCTGTTACCTCTCCTCTAATCACCAATCCACAACT TACCTCCARATTCAGGGCTTGTCTCATTC
TTCCCAGGAGGAGTGCTGCTCAGTCTATCTACTTAGTATTATARTTTCTCTGGCTTGGTATCAAGGCACTCCCATTTCCGE
CTTCCATGAGATGTCTCAGAGGGCATGCTGCCCGGTGTAGCTGCATGGTCAAGCTTCTTCATATCTCTTGCCTCATCACTT
AAACTCACTATTTTGTACTCCTGCTTCAGCTATAGGGAGCTACTGTTAGTTTCTTGAAGACATATGCTCTCTCTCTCTCTC
ACATCTGGACCTGAGCACATCCTGTTACTGCTGCTTGARACAATGTGATCCCCAGGCACACACCATTAGCTTAGAAGCCTC
CCCTGATTCTTCAAGGCTGGTTGAGT CCCTTCTCTGTGCTCTCATGACRACRGTTGGCRATTCCTCGTTGCAGCACCTAGC
CCATGATGCTCTTTGGAGGCAGAGACTGAGTCTTTCTCACTATTGAATT TCCAGCATTCATCACAGAGCCTGGCATATATA
AAGCCCTCCATCATATGTATTAAGTGAATGGATARATGAARAAAAGTTATATATATGTACATATATGTGTATATATGTATA
TGTATATATGTGTATATATGTGTGTATATGTGTGTGTATATATGTACATATATATGTATCTATGTACATATATGTATATAT
GTATATATATGTGTGTGTATATGTGTGTGTGTATGTATATATATTACAATGAARTACTATTCAGCCTTARARAGGCAGGGA
ATCCTGTCATTTAACACAATATGGATAAACCTAGAGGACTCTAAAGGCARATACCACATGTTCTCACTCACARARATCTARR
CAAGTTGAACTCCTACAAGTAGAGAGTAGGATGATGGT TACCARGGGCTGGGGEGACGGGAGAGCATGEGGGAARGCATAGCT
GTCCATCAPRAGGGTAGAAAGT TTCATTTAGACAAGAGGAATCAGCTTTAGTGATCTATTTCAC

SEQ ID:40

>STAR4O
GCTGTGATTCAAACTGTCAGCGAGATAAGGCAGCAGATCARGAAAGCACTCCGGGCTCCAGAAGGAGCCTTCCAGGCCAGC
TTTGAGCATAAGCTGCTGATGAGCAGTGAGTGT CTTGAGTAGTGTTCAGGGCAGCATGTTACCATTCATGCTTGACTTCTA
GCCAGTGTGACGAGAGGCTGGAGTCAGGTCTCTAGAGAGTTGAGCAGCTCCAGCCTTAGATCTCCCAGTCTTATGCGGTGT
GCCCATTCGCTTTGTGTCTGCAGTCCCCTGGCCACACCCAGTAACAGTTCTGGGATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAG
CTTTCCCTTCARATACTTTGCAACCAGGTAGAGAAT TTTGGAGTGAAGGTTTTGTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATAT
GCATCTTCTTTTGAARATGTTAAAGTAAATTACCTCTCTITTCAGATACTGTCTTCATGCGAACTTGGTATCCTGTTTCCA
TCCCAGCCTTCTATAACCCAGTAACATCTTTTTTGAAACCAGTGGGTGAGAAAGACACCTGGTCAGGRACGCGGACCACAG
GACAACTCAGGCTCACCCACGGCATCAGACTAAAGGCAAACAAGGACTCTGTATARAGTACCGGTGGCATGTGTATTAGTG
GAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACT TTTCTATAATTTCTTAAGTGCTTTGAATGTTCAAGTA
GAAAGTCTARACATTAAATTTGATTGAACAATTGTATATTCATGGAATAT TTTGGAACCGGAATACCARAARATGGCAATAGT
GGTTCTTTCTGGATGGAAGACAAACT TTTCT TGTTTAARATAAATTTTAT TTTATATAT T TGAGGTTGACCACATGACCTT
AAGGATACATATAGACAGTAAACTGGTTACTACAGTGAAGCARATTAACATATCTACCATCGTACATAGTTACATITTTITT

GTGTGACAGGAACAGCTARAATCTACGTATTTAACAAARATCCTAAAGACAATACATTTTTATTAACTATAGCCCTCATGA
TGTACATTAGATCTCTAA

SEQ ID:41
>STAR4L
TGCTCTTCTTGCCCAGEGCTGCAGTGCAATGGCGCTGTCTCGGCTCATCGCAACCTCCGCCTCCCAGATTCAAGTGATTCTC
CTGCCTCACCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACCAGTATGCAGCAACACGCCCGGCTAATTTTGTATTTGTAATAGAGACGGG
GTTTCTTCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAARTTCCTGCCCTCAGGTGATCTGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGAT
TACAGGCATGAGCCACTGTGCCCEGCCTGEGCTGEGGCTTTTAAGGGGACTGCGAGCGTGAGCGGCTGGARAATTGGGAGAG
TTGATTGGTGGGGCAAGGGGGATCTAATCATCAGGGTGTACARACTGCACTCTTGETTTAGTCAGCTCCTCGTGGGGTCCT
TCGGAGCAGCTCAGTCAGTAGCTCCATCAGTATACAGGACCCARAGGAATATCTCARAGGGARARCAGCATTTCCTARGGT
TCBAAGTTGTGATCTACGGAGCAGTTAGGGGARCTACARTCTTGTGACAGGGTCTACATGCTTCTGAGGCAATGAGACACCA
- AGCAGCTACGAGGAAGCAGTCAGAGAGCACGCCGACCTAGTGACTGATGCTGATGTGCTGCGAGCTGGGTTCATTTTCATT
PCTCCCCTCCCCCTGCCCTCATTAATT TTGTAARGT TTATAGGGARCATTTCACCCACTCTGCTGTGGATCCCTGTCACTT
ACGGAGTCTGICATCTTGGCTGTATGGGCTGTGGCCTCTGCGETGCCCATTCTCAGGAGGTGTGAGRCCCATGAGGACCGG
AGGTGGACAAGGCTAGAGACCACACCCCCCCGCTCCATCCAATCATGT T PTCCTGGGTGCTTGGTTTCTATGCAGGCTGCA
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TGTCCTTAGTCCCTGCATGEGARCAGCTCCTGTGETGAGCAGGCCCCTGAGGAAGGCCT TGAGCCEEARTGGAGCCTAGGC
TTAGGCTGCCTGGTAAGAGCTGEAGEGAACCAGCCCACGGCTTGTGCTACTTTTTTI T TCCAGAATGARATACGTGACTGATG
TTGGCTGTCCTGCAGCGCCACCTTTCCCECCACAACCACCEGAACGAGGATGAGGAGAACACACTCTCCGTGGACTGCACAC
G

SEQ ID:42

>8TAR42

ARGGGTGAGATCACTAGGGAGGGAGGAAGGAGCTATARARGAAAGAGGTCACT CATCACATCTTACACACTTTTTAAAACC
TTGGITTTTTAATGTCCGTGTTCCTCATTAGCAGTARGCCCTGTGEAAGCAGGAGTCTTTCTCATTGACCACCATGACAAG
ACCCTATTTATGAAACATAATAGACACACAAATGTTTATCGGATAT T TATTGARATATAGGAATTTITTCCCCTCACACCTC
ATGACCACATTCTGETACATTGTATGAATGAATATACCATAATTTTACCTATGGCTGTATATTTAGGTCTTTTCCTGCAGG
CTATAAAAATATGTATGGGCCGGTCACAGTGACTTACGCCCGTAGTCCCAGAACTTTGGGACGGCCCGAGGCGGGTGEGATCALC
CTGAGGTCGGGAGTTCAAAACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACCCCGTCTCTGCTAAAAATACARAAATTARCTGGACAC
GGTGECETATGCCIGTAATCCCAGCTACTCCGGAAGCTGAGCGCAGGAGAACTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGTGET
GAGTCGAGATTGCGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCAACARGAGCGAAATTCCATCTCAAAAARAAGRAARAAGTATGACTG
TATTTAGAGTAGTATGTGGATTTGARAAATTAATAAGTGTTGCCAACTTACCTTAGCGTTTATACCATTTATGAGGGTGTC
GGTTITC

SEQ ID:43

>STAR43
CAAATAGATCTACACRAAAACAAGATAATGTCTGCCCATTTTTCCAAAGATAATGTGGTGARGTGGCTAGAGAGARATGCAT
CCATTCTCCCCACCCAACCTCTGCTARATTGTCCATGTCACAGTACTGAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCAGAATG
TGCACCARGCACCTCTTGTCTCAATTTGCAGTCTAGGCCCTGCTATTTGATGGTGTGAAGGCTTGCACCTGGCATGGAAGG
TCCGTTTTGTACTTCTTGCTTTAGCAGTTCARAGAGCAGGGAGAGCTGCGAGGGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATGTGGTC
AGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGTGGTCCATTATCTCCAGCCCCCCTGCEGTETTGCTETTTGCTTGGCTTGTCTGECTCTC
CATGCCTTGTTGGCTCCAAAATGTCATCATGCTGCACCCCAGGAAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTTTGGGC
TATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATTCCCTAGGTAAGACCCAGAAGACACAGGAGGTAGTTGCTTIGGGAGAGTTTGGACC
TATGGETATGAGGTAATAGACACAGTATCTTCTCTTTCATTTGGTGAGACTGTTAGCTCTGGCCGCGGACTGAATTCCACA
CAGCTCACTTGGGAAARCTTTATTCCAARACATAGTCACATTGAACATTGTGGAGAATGAGGGACAGAGAAGAGGCCCTAG
ATTTGTACATCTGGGTGTTATGTCTATAAATAGAATGCT T TGGTGGTCAACTAGACTTGTTCATGTTGACATTTAGTCTTG
CCTTTTCGGTGGTGATTTAAAAATTATGTATAT CT TGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTT CATCTGGCTT
TTTGTTTAGCTCAGCCCETCCTGTTATGGGCAGCCTTGAAGCTCAGTAGCTAATGAAGAGGTATCCTCACTCCCTCCAGAG
AGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCAGCACCTTGARATGAGTTTAAACTTGTTTATTTTTARAACATTCTTGE
TTATGAATGTGCCTATATTGAATTACTGAACAACCTTATGGTTGTGAAGAATTGATTTGGTGCTAAGGTGTATAAATTTCA
GGACCAGTGTCTCTGAAGAGTTCATTTAGCATGAAGTCAGCCTGTGGCAGCTTGGCTCGAGCCAGGGARCARTGGAGAAGC
TTTCATGGGTGG

SEQ ID:44

>STAR44
TGAGTTGGGGTCCTAAGCCAGAAGTTAACTATGCTTTCATATATTCTTGCAAGTAGAAGTACAGTGTTGGTGTAAATTCCC
CTTAGATGGATAGCTARGCCCAGAGGARATAATGETAATTGGAACCATATGACCGTATGCAATTCATGTGCATATTTATAT
CAAGAAAAGARCATTATAGGTCGGGTGAGACCCTATTTTGTTCTGACAATGTCATCTGTATT TACATGTCTGTTTCGGGAG
TTTGGATGTCAAGGGATTCTGTGCTGGATTGTAAARGCATGTGCTTCTGCTTGATGTAGCTACTCAATTTTGTATTCTTGAC
TAATAAAGTCATAAACATAATTCAACCTCTGTGTGCGTGCTCTCCTTCCATTAATTTATACTTTAGCARAAAGTATTGAAT
GTGTGTGTTATGTARCAATTTCCTATAAATTATATTARATGATTTATTAGCTTTATTCAATAAAGTTTTAAGTGTTTTCTT
CTATGACTACATTATTTGTTAACAAGAAATTTCTTTAACTGAAARCTTCARGGARGACTATCTGGGTAACTCTTTCAAARA
GAATTGTCCCTGTATTTTGCGATTGAATATATTAATTTCTTGTACTGTTTTAACAGCACATAATTTTACAAGACRAGCCAC
TTTTTCAAAGCCTGCTTCTCCTCCCATTTTCCCTATCTCTGTGATTGACACCTCCAACCCCTGTACGCCTGCCTCTGCTCTC
TCTTAACCAGTCCTACTGATACTACTTCCTAAGTATTTTTCAGCCCTGTCCTTCCTCTCCATCATCATGGATTCACTTCCA
GTTGAAATCCTTATGGTACCCTCCCTGGATTATGGCAGTAATCAGAGAGCTGGTCTCCTTAACTCAGGATTCACTTCTTCT
CATCTGTTGTTCACAGTGACATCAGAAAGATATTTTAAAATGATGAACTAGAATTAATTATATARAACACACATACACACA
TAAATAATACTTAARATTTTTCAATGATGTTCCAATTATGTAARATATAATATAGGAGGCACTTTATGTTCTGGCCTCAATC
TTTCAATTCAAACTTATCTCCTGCCACTATCTCCTTTGAACATTGTATTCCAGCTACTTTAGAATAATAATAATACATAAT
ATTCATAGAGCCCTTCCTGGGTTCCTATCACCGTACAAAATACTTCACATATAACATTTAATCTTTGACAACTTTATTAGG
CATGCACAATTATTATCTATCTATATATCTATATCTATATATATAABATCTATATTTTATAGATAAGAAAATAGAGGGTAR
AAACTTGCCAAAATTACAAAGCTTAGAAGTGTAGCAGT TGGGATTTGAATCTAGGCATCCTGCCTCTATAGTCTACAGTGG
CTTTCTTGTGCCAAAAGCCTTGCAGTTCCCTAGACTTAACATTTCTCBAAATCTGTGTCTTTCACATGCTCTTCCAATTGT
CTGGAAAATCTTTCCCAACCTCAGTCTAACTGTGCTACTCATGTTCACCCCACARGAATTGACTCCATCTGTCCCCTCTCC
ATGAARATTTCTTTGAATCTCAGCACTTTGGCAGGCTGAGGCAGGTG

SEQ ID:45

>STAR4S .
CACGCCCCAGCETGCCCTGGACTACTGCTCCGCAGGACTCCTGTTCTGCTGCACCCTGGACTACGGCACCAGAGGACCCAG
CTCCCGCCGGCCTGAGCTATGGCACCAGAGGACCCAGCTCCCGGCAGCCTGGACTATGGCACCAGAGGACCCAGCCCCCCG
CTTCCTGGGCTAAGGCACAGTAGGACCCTGCCTCATCGTGTACTCCTGCTCAGGAGGACCCTCGCAGGGCGGCGCACTGGA
CTAAGCTACTGAAGGAGCCCCACCCCTGCCTAACCCTGGACTAAGGCACTGGAGAACTCTTGCTCCGCAGAGCCACGGACT
CTTGCACAAGAGAACCTCAGCCCAGCCGTGCCCTGGACTGTGGCACAGTAGGGCCCACACCACGCCATGGACTCCTGTATT
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GGAGGAAGAGTAGTGATAAATGTCCAGGTTTACAACTTGAARAGTAGCARTCAATGTGCCACAATAGATGGATGTGATGTA
ARATTATAAATGATGAAAACATTATGTGTAATTGCCTAGCCAGAACAGTTACACARGACARAGACGTAARAGARATCCACA
TAGGGAAGGAAGAGGTAAGATTGTTTCTGTTTTT TGARAATATAATCTTAAGATAGAGAAAATCTTAAAGATTCCACCAAA
ATARATGGTTATAGCTGATGAAGARATTCAATAAAGTTAATAGT TACAAAATCAACATACAAATATCATTATTGTTTCTAT
TAACTAATGACAAACTATTACCTGAAAAATARAGGCAATTCAATTTATAATAGAATCAAAACAGATATATARATATATARA
AGACAGGAGTARATTTAATCAAAACCATAAAAGATTTACATACTGARAACTATAGCACATTGATGAAAAARATTARAATGG
CATAAATAAATGGAGAAACATCCTTCATTGATGGATTCAAARATTAGTATTGTAAAACTGTCAATGCTACCCAAAGCAATC
TACAGATTARATGCAACCACTATCAAATTCCAARTGTCATTCTTCACAGARATAGARARATTACTGCTARRATTTGTATGGA
ACCACAAARAGACCTGGACCAACCRARGCAATCTTGAACARAAAGAACAAAGCTGGAGECATCAGACTACCTGACTCCARAC
TCTATTACAAAGCTATAGGAATTARARCAGCATAGCAATGGCATAAAAACAGACATGTAARACAGTACAAAGGGATATAGA
ACCTGTAAATAAATCCGTGTGTCTGTGGTCAATTGATTTTTTGATAAAATAACTARARATACACAGTGARGRARGAARATT
ATTTTCAATAAATGGTGTAGACAAAACTGACTATCCACATACAGRAGAATAAAATTTGACTTTTATTTTGCTCTTTATACA
AGCATCAAATCAAARTTAAAGTTTARATGTAAAACTACTACAAGGARATATAGAAGGAGACTGTATGACATTGGCCTGAGC
TATGATTTTCTGTAGATTATTCCAAAAGGCARCAAARGCAAAACACACAAATGAGACTGCATAARACT TAAAACTTTTCCA
CAGGAAARAGAAGCAATGATAGAATTARGAGAACCCACARATGGGATARTATTTTTAAACCATACATCAGGTAAGGGGCTCA
TATAATAATATATAAGCAACTCAACCTACTCAAAAATAAGAAAARAACTATGCTTATTAAAAAATARGCAAAGAATCAGAR
TAGACATTTCCTACATCATACARAAGGCCAACCAGGTACATGAARAARATCATARACATTCCTARTTATCAGAGAAGTGCAA
ATCAATGCCACAATGAGATATCACCTCACACATTTTACTAGGGCTATTATAARARAAGATGGARGATAAGTGTTGGTGAGG
ATGTGGAGAAARAGAAACCCTGTACACTGTTGCTAGGAATGGARAT TAGTACAGCCATCTTGGAAAACAGTACGAAGCTTT
CTCARGAAATTATARATTTATTTACCCTATGATCCAT

SEQ ID:46

>STARY6

ATTGTTTTTCTCGCCCTTCTGCATTTTCTGCARATTCTGTTGAATCAT TGCAGTTACTTAGGTTTGCTTCGTCTCCCCCAT
TACARACTACTTACTGGGTTTTTCAACCCTAGTTCCCTCATTTTTATGATTTATGCTCATTTCTTTGTACACITCGTCTTG
CTCCATCTCCCRAACTCATGGCCCCTGGCTTTGGATTATTGTTTTGETCTTTTATTTTTTGTCTTCTTCTACCTCARACACTT
ATCTTCCTCTCCCAGTCTCCGGTACCCTATCACCAAGGTTGTCATTAACCTTTCATATTATTCCTCATTATCCATGTATTC
ATTTGCARATAAGCGTATATTAACAAAATCACAGGTTTATGGAGATATAATTCACATACCTTRAAAATTCAGGCTTTTAAAG
TGTACCTTTCATGTGGTTTTTGGTATAT TCACAAAGTTATGCATTGATCACCACCATCTGATTCCATAACATGTTCAATAC
CTCABRARGAAGTCTGTACTCATTAGTAGTCATTTCACATTCACCACTCCCTCTIGGCTCTGGGCAGTCACTGATCTTTGTG
TCTCTATGGATTTGCCTAGTCTAGGTATTTTTATGTAAATGGCATCATACAACATGTGACCTTTTGTTTGGCTTTTTTCAT
TTAGCAAAATGTTATCAAGGTCTGTCCCTGT TGTAGCATGTATTAGCACTTCATTTCTTATATGCTGAATGATATACTTTA
TTTGTCCATCAGTTGTTCATGCTTTATTTGTCCATCAGTTGATGAACATTTGCGTTTTTGCCACTTTGGGCTATTAAGAAT
AATGCTACTGTGAACAAGTGTGTACAAGTTCCTCTACAAATT T TTGTGTGGACATATCCTTTCAGTTCTCTCAGGTGTATA
TCTGGGAATTGAATTGCTGGGTCGTGTAGTAGCTATGTTAARCACT TTGAGARACTGCTATAATGTTCTCCAGAGCTGTAC
CATTTTAAATTCTGTGTATGAGGATTCCACGTTCTCCACTTCCTCACCAGTGTATGGATTTGGGGGTATACTTTTTAAARA
GTGGGATTAGGCTGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAACACTTCAGGAAGCTGAGGTGGGAGGATCACTTGAGCCT
AGTAGTTTGAGACCAGCCTGGGCARCATAGGGAGACCCTGTCTCTACAARAAATAATTTAARATAAATTAGCTGGGCGTTG
TGGCACACACCTGTAGTCCCAGCTACATGGGAGGCTGAGGTGGARGGATTCCCTGAGCCCAGAAGTTTGAGGTTGCAGTGA
GCCATGATGGCAGCACTATACTGTAGCCTGGGTGTCAGAGCAAGACTCCGTTTCAGGGARGAARARARAAAGTGGGATGAT
ATTTTTGACACTTTTCTTCTTGTTTTCTTAATTTCATACTTCTGGAAATTCCATTARATTAGCTGGTACCACTCTAACTCA
TTGTGTTTCATGGCTGCATAGTAATATTGCATAATATAAATATACCATTCATTCATCARAGTTAGCAGATATTGACTGTTA
GGTGCCAGGCACTGCTCTAAGCGTTAAAGAARAACACACAAAAACT TTTGCATTCTTAGAGT TTATT T TCCAATGGAGGGG
GTGGAGGGAGGTAAGAATTTAGGAAATAAATTART TACATATATAGCATAGGGTTTCACCAGTGAGTGCAGCTTGAATCGT
TGGCAGCTTTCTTAGTAGTATAAATACAGTACTARAGATGARATTACTCTAAATGGTGTTACTTAAATTACTGGAATAGGT
ATTACTATTAGTCACTTTGCAGGTGARAGTGGARACACCATCGTARMATGTARAATAGGARACAGCTGGTTAATGTT

SEQ ID:47

>STAR47
ATCATTAGTCATTAGGGAAATGCAAATGARAAACACAAGCAGCCACCARTATACACCTACTAGGATGATTTARAGGAARAT
ABRGTGTGARGAAGGACGTAAAGAAATTGTAARCCCTGATACATTGATGGTAGARATGGATAAAGTTGCAGCCACTGTGARRA
ACAGTCTGCAGTGGCTCAGAAGGTTAAATATAGAACCCCTGTTGGACCCAGGAACTCTACTCTTAGGCACCCCARAGARTA
GAGAACAGAAATCARACAGATGTTTGTATACTAATGTTTGTAGCATCACTTTTCACAGGAGCCRAAAAGGTGGAAATAATCC
AACCATCAGTGAACAAATGAATGTAATAAAAGCAAGGTGGTCTGCATGCAATGCTACAT CATCCATCTGTAAAARACGARC
ATCATTTTGATAGATGATACAACATGGGTGGACATTGAGAACATTATGCTTAGTGAAATARGCCAGACRCAAAAGGAATAT
ATTGTATAATTGTAATTACATGAAGTGCCTAGAATAGTCAAATTCATACAAGAGAAAGTGGGATAGGARTCACCATGGGCT
GGARATAGGGGGAARGGTGCTATACTGCTTATIGTGGACAAGGT TTCCTAAGARATCATCARAATTGTGGGTGTAGATAGTG
GTGTTGGTTATGCAACCCTGTGAATATATTGAATGCCATGGAGTCGCACACT T TGGTTAARAGGTTCARATGATARATATTG
TGTTATATATATTTCCCCACGATAGAARACACGCACAGCCRAGCCCACATGCCAGTCTTGTTAGCTGCCTTCCTTTACCTT
CAAGAGTGGGCTGAAGCTTGTCCAATCTTTCAAGGT TGCTGAAGACTGTATGATGGARGTCATCTGCATTGGGARAAGAAAT
TAATGGAGAGAGGAGAAAACTTGAGAATCCACACTACTCACCCTGCAGGGCCARGARCTCTGTCTCCCATGCTTTGCTGTC
CTGTCTCAGTATTTCCTGTGACCACCTCCTTTTTCAACTGAAGACT TTGTACCTGAAGGGGTTCCCAGGTTTTTCACCTCG
GCCCTTGTCAGGACTGATCCTCTCARCTA

SEQ ID:48
>STAR4S8
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ATCATGTATTTGTTTICTGAATTAATTCTTAGATACAT TARTGT TTTATGTTACCATGAATGTGATAT TATAATATAATAT
TTTTAATTGGTTGCTACTGT M TATARGAAT T TCATTTTCTGT TTACTTTGCCT TCATAT CTGRAAACCTTGCTGATTTGAT
TAGTGCATCCACAARTTTTCT TGGATTTTCTATGGGTAATTACAAATCTCCACACAATGAGGTTGCAGTGAGCCARGATCA
CACCACTGTACT CCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACACGATCTCACAAAAACACATAAACAAACAAACAGAAACTCCACAC
RATGACAACGTATGTGCTTTCTTTTTTTCTTCCTCTITTCTATARTAT TTCTTTGTCCTATCT TAACT GAACTGECCAGARA
CCCCAGGACARTGATAAATACGAGCAGTGTCAACAGACATCTCATTCCCTTTCCTAGCT T TTATAAARATAARCGATTATGC
TTCAACATTACATATGGTGGTGTCGATGGTT TTGTTATAGATAAGCT TATCAGGT TARGRAATTTGTCTGCGTTTCCTAGT
TTGGTATAAAGATTTTAATATARATGAATGT TGTATTTTATCATCT TATTTTTTTCCTACATCTGCTARGGTAATCCTGTG
TPTPCCCCTTTTCARTCTCCTARTGTGGTGAATGACATTARAATACCT TCTATTGTTAARATATPCTTGCARCGCTGTATA
GAACCAATGCCTTTATTCTGTATTGCTGATGGATT T T TGARARATATGTAGGTGGACT TAGT TTTCTAAGGGGAATAGAAT
TTCTAATATATTTAARATATTTTGCATGTATGTTCTGAAGGACATTGGTGTGTCATTTCTATACCATCTGGCTACTAGAGG
AGCCGACTGAAAGTCACACTGCCERAGEAGGGCAGAGGTGCTCTTCCETTTCTGGTGTCTETAGCCATCTCCAGTGGTAGC
TGCAGTGATAATAATGCTGCAGTGCCGACAGTTCTGGARGGAGCAACAACAGTGAT TTCAGCAGCAGCAGTATTGCGGEGAT
CCCCACGATGGAGCAAGGGAAATAATTCTGGAAGCAATGACAATATCAGCTGTGGCTATAGCAGCTGAGATGTGAGTTCTC
ACGGTGGCAGCTTCARGGACAGTAGTGATGGTCCAATGECGCCCAGACCTAGAARTGCACATTTCCTCAGCACCGGCTCCA
GATGCTGAGCTTGGACAGCTGACGCCT

SEQ ID:49

>STAR49
AAACCAGAAACCCAAAACAATGGGAGTGACATGCTAAAACCAGAAACCCAAAACAATGGEAGGGTCCTGCTARACCAGARA
CCCAAAACARTGGGAGTGAAGTGCTAAAACCAGAAACCCAAARCAATGGGAGTGTCCTGCTACACCAGARACCCARAACGA
TGGGAGTGACGTGATAANACCAGACACCCAAAACAATGGGACTGACCTGCTARACCAGARACCCRAAACRATGGGAGTGAC
GTGCTAAAACCTGGAMACCTARAACAATGCGAGTGAGGTGCTAACACCAGAATCCATAACRATGTGAGTGACGTGCTARRC
CAGAACCCAARACAATGGGAGTGACGTGCTAAANCAGGAACCCAAAACAATGAGAGTGACGTGCTARRCCAGRARCCCARA
ACAATGGGAATGACGTGCTAARACCGGARCCCAAAACAATGGCAGTGATGTGCTAAACCAGARACCCARAACRATGGGART
GACATGCTARAACTGGAACCCAAAACAATGGTAACTAAGAGTGATGCTAAGGCCCTACATTTTGGTCACACTCTCAACTAA
GTGAGAACTTGACTGARAAGGAGGATTTTTTTTTCTAAGACAGAGT TTTGGTCTGT CCCCCAGAGTGGAGTGCAGTGGCAT
GATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCCGGGT TCAGGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGAATACAGG
CACCCGCCACCACACTTGGCTAATTTTTTGTATT TTTAGTAGAGAT GGGGT TTCACCATATTAGCAAGGATGGTCTCAATC
TCCTGACCTCGTIGATCTGCCCACCTCAGGCTCCCAAAGTGCTGEGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCASCARARAGGA
GGAATTTTTAAAGCAAAATTATGGGAGGCCATTGTTTTGAACTAAGCTCATGCAATAGGTCCCAACAGACCARACCARACC
AARCCAAAATGGAGTCACTCATGCTARATGTAGCATAATCAAA

SEQ ID:50

>STARS0
CAACCATCGTTCCGCAAGAGCGGCTTGTTTATTAAACATGAAATGAGGGAADAGCCTAGTAGCTCCATTGGATTGGGAAGA
ATGGCAAAGAGAGACAGGCGTCATTTTCTAGAARGCAATCTTCACACCTGTTGGTCCTCACCCATTGAATGTCCTCACCCA
ATCTCCAACACAGAAATGACTGACTGTGTGTGCACATGCGTGTGCATGTGTGAAAGTATGAGTGTGAATGTGTCTATATGG
GAACATATATGTGATTGTATGTGTGTAACTATGTGPGACTGGCAGCGTECGEAGTGCTGCTTGGAGTGTGCTGTGATGTGA
GTATGCATGAGTGECTCTGTGTATGACTGTCGCGEGAGGCCGAAGGGGAGAAGCAGCAGGCTCAGGTGTCGCCAGAGAGGC
TGGGAGGAAACTATARACCTGGGCAATTTCCTCCTCATCAGCGAGCCT TTCTTGGGCAATAGGGGCAGAGCTCAAAGTTCA
CAGAGATAGTGCCTGGEAGGCATGAGGCAAGGCGGAAGTACTGCCAGGAGGEGCAGAGGCTCTGACACTTGAGGGGTTCTA
ATGGGAAAGGAAAGACCCACACTGAATTCCACTTAGCCCCAGACCCTGEGGCCCAGCGGTGCCGGCTTCCARCCATACCAAC
CATTTCCARAGTGTTGCCGGCAGARGTTAACCT CTCTTAGCCTCAGTTTCCCCACCTGTAAAATGGCAGAAGTAACCAAGCT
TACC'I‘TCCCGGCAGTGTGTGAGGATGAAAAGAGCTATGTACGTGATGQACTTAGAAGAAGGTCTAGGGTGTGAG’I’GGTACT
CGTCTGGETEEETCTGEGAGAAGACATTCTAGGCAATGAGGACTGECGAGAGCCTGGCCCATEGCTTCCACTCAGCAAGGTCA
GTCTCTTGTCCTCTGCACTCCCAGCCTTCCAGAGAGGACCTTCCCAACCAGCACTCCCCACGCTGCCAGTCACACATAGTT
ACACRCATACAATCACATATATGTTCCCATATAGACACATTCACACTCATACCTTCACACATGCACACGCATGTGCACACA
CAGTCACTCATTTCTGTGTTGGAGATTGECTGACGACATTCAATGCGETGAGGACCAACAGGTGTGARGATTGCTTTCTAGA
AAATGACTCCTGTCTCTCTTTGCCATTCTTCCCAATCCGATGGAGCTACTAGGCTTTTCCCTCATTTCATGTTTAATAAAC
CTTCCCAATGGCGAAATGGGCTTTCTCAAGAAGTGGTGAGTGTCCCATCCCTGCGGTGGGGACAGGGGTGGCAGCGGACAA
GCCTGCCTGGAGGGAACTGTCAGGCTGATTCCCAGTCCARCTCCAGCTTCCARCACCTCATCCTCCAGGCAGTCTTCATTC
TTGGCTCTAATTTCGCTCTTGTTTTCTTTT T TAT T T T TATCCAGAACTGGGTGGAGAGCTTTTGGTGT CATTGGGGATTGC
TTTGAAACCCTTCTCTGCCTCACACTGGGAGCTGGCTTGAGTCAACTGGTCTCCATGGAATTTCTTT TTTTAGTGTGTAAA
CAGCTRAGTTTTAGGCAGCTGTTGTGCCETCCAGGETGEGAAAGCAGCCTGTTGATGTGGARCTGCTTGGCTCAGATTTCTT
GGGCAAACAGATGCCGTGTCTCTCAACTCACCAATTAAGAAGCCCAGAAAATGTGGCTTGGAGACCACATGTCTGGTTATG
TCTAGTAATTCAGATGGCTTCACCTGEGAAGCCCTTTCTGAATGTCAAAGCCATGAGATAAAGGACATATATATAGTAGCT
AGGGTGGTCCACTTCPTAGGGGCCATCTCCGGAGGTGGTGAGCACTAAGTGCCAGGAAGAGAGGAAACTCTCTTTTGGAGC
CAARGCATAAAARAACCTTAGCCACARARCCACTGAACATTTGTT T TCTGCAGCTTCTGAGTCCAGGGAGGGCTTCTGAGGA
GAGGGGCAGCTEGAGCTGGTAGGAGT TATGTGAGATGGAGCAAGGGCCCTTTAAGAGGTGGGAGCAGCATGAGCARAGGCA
GAGAGGTGGTAATGTATAAGGTATGT CATGGGAAAGAGT TTGGCTGCAACAGAGTTTACAGAATAGRAAAATTCAACACTA
TTAATTGAGCCTCTACTACGTGCTCGACAT PGTTCTAGTCACTGAGATAGGTTTGGTATACAARACAARATCCATCCTCTA
TGGACATTTTAGTGACTARCAACAATATARATAATAARAGTGAACARAAGCTCAARACATGCCAGGCACTATTATTTATTT
ATTTATTTATTTATTTATTTATTTTTTGAAACAGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGBCTGGAGTGTAGTGGTGCGATCTCGGC
TCACTG

SEQ ID:51
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>STARS1

TCACAGGTGACACCAATCCCCTGACCACGCTTTGAGAAGCACTGTACTAGATTGACTTTCTAATGTCAGTCTTCATTTTCT
AGCTCTGTTACAGCCATGGTCTCCATATTATCTAGTACAACACACATACAAATATGTGTGATACAGTATGAATATARTATA
ARAATATGTGTTATAATATAAATATAATATTAARATATGTCT T TATACTAGATAATAATACTTAATAACGTTGAGTGTTTA
ACTGCTCTAAGCACTTTACCTGCAGGAAACAGT TTTT T T TTTATT I TGGTGARATACARCTAACATAAATTTATTTACAAT
TTTARGCATTTTTARGTGTATAGTTTAGTGGAGTTAATATATTCARARATGTTGTGCAGCCGTCACCATCATCAGTCTTCAT
AACTCTTTTCATATTGTAAAATTAAAAGTTTATGCTCATTTAARRATGACTCCCAATTTCCCCCCTCCTCAACCTCTGGAA
ACTACCATTCTATTITCTGCCTCCGTAGTTTTGCCCACTCTAAGTACCTCACATARGTGGAATTTGTCTTATTTGCCTGTT
TGTGACCGGCTGATTTCAT TTAGTATAATGTCCTCAAGTTTTATTCACGTTATATAGCATATGTCATARTTTTCTTCACTT
TTAAGCTTGAGTAATATTTCATCGTATGTATCTCACATTTTGCTTATCCATTCATCTCTCAGTGGACACTTGAGTTGCTTC
TACATTTTAGCTGTTGTGAATACTGCTGCTATGAACATGGGTGTATARATATCTCAAGACCTTTTTATCAGTTTTTTARAA
TATATACTCAGTAGTAGTTTAGCTGGATTATATGGTAATT TTATTTTTAATTTTTGAGGAACTGTCCTACCCTITTATTCA
ATAGTAGCTATACCAATTGACAATTGGCATTCCTACCAACAGGGCATAAGGGTTCTCAATTCTCCACATATTCCCTGATAC
TTGTTATTTTCAGETIGTTTITTT I T T TT T TP T T T T T T TATGEGAGCCATGTTAATGGGTGTAAGGTGATATTTCATTATAG
TTTTGATTTGCATTTCCCTAATGATTAGTGATGTTAAGCATCTCTTCATGTGCCTATTGGCCATTTGTATATCTTCTTTAA
RAATATATATATACTCATTCCTTTGCCCAT TTTTGAATTATGTTTATT T TT TGT TATTGAGTTTCAATACTTTTCTATATA
ACCTAGGTATTAATCCTTTATCAGACTTAAGATTTGCARATATTCTCTTTCATTCCACAGGTTGCTAATTCTCTCTGTTGG
TAATATCTTTTGATGCTGTTGTGTCCAGAATTGATTCATTCCTGTGGGTTCTTGGTCTCACTGACTTCAAGAATARRGCTG
CGGACCCTAGTGGTGAGTGTTACACTTCTTATAGATGGTGTTTCCGGAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCCAGAGTTTCTTC
CTTCCAATGGGTTCATGGTCTTGCTGACT TCAGGAATGAAGCCGCAGACCTTCGCAGTGAGGT TTACAGCTCTTARAGGTG
GCGTGTCCAGAGTTGTTTGTTCCCCCTGGTGEGTTCGTGETCTTGCTGACT TCAGGAATGAAGCCGCAGACCCTCGCAGTG
AGTGTTACAGCTCATAARGGTAGTGCGGACACACGACTGAGCTGCAGCAAGATTTACTGTGAAGAGCAABRAGAACAAAGCTT
CCACAGCATAGAAGGACACCCCAGCGGGTTCCTGCTGCTGGCTCAGGTGGCCAGTTATTATTCCCTTATTTGCCCTGCCCA
CATCCTGCTGATTGETCCATTTTACAGAGTACTGAT TGGTCCATTTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTA
GCTAGACACAGAGTGCTGATTGCTGCATTCTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAGTCCT TTAGCTAGATACAGRACG
CTGATTGCTGCGTTITTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCT TTAGCTAGACACAGTGCTGATTGGTGGGTTTT
TACAGAGTGCTGATTGGTGCCTCTTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTAGCTAGACACAGAGTGCTGATT
GGTGCGTTTATAATCCTCTAGCTAGACAGAAAAGTTTTCCAAGTCCCCACCTGACCGAGAAGCCCCACTGGCTTCACCTCT

CACTGTTATACTTTGGACATTTGTCCCCCCARARTCTCATGTTGARATGTAACCCCTAATGTTGGAACTGAGGCCAGACTG
GATGTGGCTGGGCCATGGGGA

SEQ ID:52

>STAR52

CTTATGCCATCTGGCGGTGCCATGTGGARCT TCGCTGAAGAAGCTAAATTTACTGACCATCTGTGCCTAGAGCGGGTTTCT
CCRAAGGAAAGGCTCTEGTAAATCTCGTCCTTTTGARATCTAGGGGAARACAGCCTCCTTCACTGAGGATTAATTTAAAGARAR
GGGGGAAATAGGAAAATTCCATGCGTTGGAAGTCCATTTAGATTTCTACATGAACCATCATATATGTGCACTACATAATTC
TTATTTTTTTATTTTTAAAARAGGGATAATTTATATTCCAGTGACAAGTTTGGGAARGGCCAAGGCAAGCAATTGAGTTGA
ACATTATGTAGCGTTTATATAGACCTTGCAGACGTCTGTGCAATATCCACCACTGAACACGTGAGGTCGTACTCAAGTCTC
TCTGGCCCCTGETAATGTGACTCCCTTCCTTTATTTGCATGAATCGCCTGGATTGGETGTCAGGTTTTTAAAACGTCAAGG
TTTACGCCTATTGTTGTCAACCAATCAGCATCCTACTTTGACGTGAT TGGCTTCTACTGTAGGTGTCAATCATCCRAAAATT
TGCATACTACTCCTCAGGCCGCCGGGAGCCTETCAGT CGGCTGTGGCAGCTGGAAGAGARGGAATCGGACGGAGAAGAATE
AARAATCACTTTGCTTTCGCAARGCGAAAGAARAGTATTCTTTTCCTCATTATTTTTAAATAAATTTGATTGTATATTTAC
CTAATAAAATAAACATTCAATTAAACAARAATAAGCAACTATCRAAGATTTGTTTACTAATTTTCGTAATGTTTACTGTTT
CAATAAGTAGCCAAAGGAATATTAAAACACAARAATATGAATGCTGATAATTTTATGTCATAAAGACCATTTTAAAACTAA
AAGTGARCATGGGGTTTCTARATARAATTACCEGTGCTAGCGTAARRACACTGCTTTCAATACTTGGGCATGCTGAARAGTGC
TGCATCCTAAGATAAAAAATACACCAAGGGGGCGATTTCARAGAACATTATTTTGCTTTTAATARTCCTGTATTTCTGTCA
CTTTGCCCTTTTTATTTATTTACCGTGAACTCACAGACAGAATATTACTTGGAGTTTCTGARATACTTGTGTTTGTACATT
TCTCATCTTACACGTACCCACACACCCCAAAATAAAAAAACAAAGAAGAG

SEQ ID:53

>STARS3

CCCTGAGGAAGATGACGAGTAACTCCGTAAGAGAACCT TCCACTCATCCCCCACATCCCTGCAGACGTGCTATTCTGTITAT
GATACTGGTATCCCATCTGTCACTTGCTCCCCARATCATTCCCTTCTTACAATTTTCTACTGTACAGCATTGAGGCTGAAC
GATGAGAGATTTCCCATGCTCTTTCTACTCCCTGCCCTGTATATATCCGGGGATCCTCCCTACCCAGGATGCTGTGGGGTC
CCAAACCCCAAGTAAGCCCTGATATGCGGGCCACACCTTTCTCTAGCCTAGGAATTGATAACCCAGGCGAGGAAGTCACTG
TCGCATCARCAGATECTTCACTTCGACGRACCETEGAACGCETETCCRAGET CCTCAGATAGEGCAGAATCGGAGTETGCAG
GGTCTGCAGGTCAGGAGGAGTTGAGATTGCGT TGCCACGTGGTGEGGAACTCACTGCCACTTATTTCCTTCTCTCTTCTTGC
CTCAGCCTCAGGGATACGACACATGCCCATGATGAGAAGCAGARCGTGGTGACCTTTCACGAACATGGGCATGGCTGCGGA
CCCCTCGTCATCAGGTGCATAGCAAGTGARAGCAAGTGTTCACAACAGTGAARAGTTGAGCGTCATTTTTCTTAGTGTGCC
AAGAGTTCGATGTTAGCGTTTACGTTGTATTTTCTTACACTGTGTCATTCTGTTAGATACTAACATTTTCATTGATGAGCA
AGACATACTTAATGCATATTTTGGTTTGTGTATCCATGCACCTACCTTAGAARACAAGTATTGTCGGTTACCTCTGCATGGE
AACAGCATTACCCTCCTCTCTCCCCAGATGTGACTACTGAGGGCAGT TCTGAGTGTTTAATTTCAGATTTTTTCCTCTGCA
TTTACACACACACGCACACARACCACACCACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACCAAGTA
CCAGTATAAGCATCTGCCATCTGCTTETCCCATTGCCATGCGTCCTGGTCAAGCTCCCCTCACTCTGTTTCCTGGTCAGCA
TGTACTCCCCTCATCCGATTCCCCTGTAGCAGTCACTGACAGTTAATARACCTTTGCARACGTTCCCCAGTTGTTTGCTCG
TGCCATTATTGTGCACACAGCTCTGTGCACGTGTGTGCATATTTCTTTAGGARAGATTCT TAGAARGTGGAATTGCTGTGTC
AAAGGAGTCATTTATTCAACAAAACACTARTGAGTGCGTCCTCGTGCTGAGCGCTGTTCTAGGTGCTGGAGCGACGTCAGG
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GAACAAGGCAGACAGGAGTTCCTGACCCCCGTTCTAGAGGAGGATGTTTCCAGT TGTITGEGTTTTGTTTGTTTGTTICTTC
TAGAGATGGTGGTCTTGCTCTGTCCAGGCTAGAGTGCAGTGGCATGATCATAGC

SEQ ID:54

>STARS54 : '
CCATAAAAGTGTTTCTAAACTGCAGAAAAAT CCCCCTACAGTCTTACAGTTCAAGAATTTTCAGCATGAAATGCCIGGTAG
ATTACCTGACTTTTTTTGCCAAAAATAAGGCACAGCAGCTCTCTCCTGACTCTGACTTTCTATAGTCCTTACTGAATTATA
GTCCTTACTGRATTCATTCTICAGTGITGCAGTCTGAAGGACACCCACATTTTCTCTTTGTCTTTGTCAATTCTTTGTGTT
GTAAGGGCAGGATCTTTAARAGTTGRAGTCATTGACTTGCAARATGAGAAATTTCAGAGGGCATTTTGTTCTCTAGACCAT
GTAGCTTAGAGCAGTGTTCACACTGAGGTTGCTGCTAATGTTTCTGCAGT TCTTACCAATAGTATCATTTACCCAGCAACA
GGATATGATAGAGGACTTCGARAACCCCAGARRATGTTTTGCCATATAT CCAAAGCCCTTTGGGARATGGAAAGGAATTGC
GGGCTCCCATTTTTATATATGGATAGATAGAGACCARGAARAGACCARGGCAACTCCATGTGCTTTACAT TAATAARGTACA
AAATGTTAACATGTAGGAAGTCTAGGCGAAGTTTATGTGAGAA‘I‘TCTT‘I'ACACTAA’I‘TTTGCAACATTTTAATGCAAGTC'I
GAAATTATGTCAAAATAAGTAARARTTTTTACAAGTTAAGCAGAGAATAACAATGATTAGTCAGAGARATAAGTAGCAARA
TCTTCTPCTCAGTATTGACTTGGTTGCTTTTCAATCTCTGAGGACACAGCAGTCTTCGCTTCCAAATCCACAAGTCACATC
AGTGAGGAGACTCAGCTGAGACTTTGGCTAATGT TGGGGGGTCCCTCCTGTGTCTCCCCAGGCECAGTGAGCCTGCAGGCC
GACCTCACTCGTGGCACACAACTARATCTGGGGAGAAGCAACCCEATGCCAGCATGATGCAGATATCTCAGGGTATGATCG
GCC

SEQ ID:55

>STARSS

CCTGAACTCATGATCCGCCCACCTCAGCCTCCTGAAGTGCTGEGGAT TACAGGTGTGAGCCACCACACCCAGCCGCRACACA
CTCTTGAGCAACCAATGTGTCATRAARAGAAATAAAATGGAAATCAGAAAGTATCTTGAGACAGACAAAAATGCGARACACAA
CATACCAAAATTTATGGEGACACAGCAARAGCAGTTTTAGGAGGGAAGT TTATAGTGATGAATACCTACCTCAAAATCATTA
GCCTGATTGGATGACACTACAGTGTATAAATGAATTGAAAACCACATTGTGCCCCATACATATATACAATTTTTATTTGTT
AATTAAAAATAABRATAAAACTTTARAAAAGAAGARAGAGCTCAAATANACAACCTAACTTTATACCTCAAGGAAATAGARG
AGCCAGCTAAGCCCAAAGTTGACAGAAGGAAAAAAATATTGGCAGARAGARATGAARACAGAGACTAGAAAGACAATTGAAG
AGATCAGCAAAACTA

SEQ ID:56

>STARS6
ACACAGGARAAGATCGCAATTGTTCAGCAGAGCTTTGAACCGGEGATGACGGTCTCCCTCGTTGCCCGGCAACATGGTGTA
GCAGCCAGCCAGTTATTTCTCTGGCGTARGCAATACCAGGAAGGAAGTCT TACTGCTGTCGCCGCCGGAGRACAGGTTGTT
CCTGCCTCTGAACTTGCTGCCGCCATGAAGCAGATTAAAGAACTCCAGCGCCTGCTCGGCAAGAARACGATGGAAAATGAA
CTCCTCAAAGAAGCCGTTGAATATGGACGGGCAARRRRGTGGATAGCGCACGCGCCCTTAT TGCCCGGGGATEGGGGAGTAR
GCTTAGTCAGCCGTTGTCTCCGGEETGTCGCETGCECAGTTGCACGTCATTCTCAGACGAACCGATGACTGGATGGATGGCC
GCCGCAGTCGTCACRCTGATGATACGGATGTGCTTCYCCGTATACACCATGTTATCCGAGAGCTGCCAACGTATGGTTATC
GTCGGGTATGGGCGCTGCTTCGCAGACAGGCAGAACT TGATGGTATGCCTGCCATCAATGCCAAACGTGTTTACCGGATCA
TGCGCCAGRATGCGCTGTTGCTTGAGCGARARCCTGCTGTACCGCCATCGARACGGGCACATACAGGCAGAGTGGCCGTGA
AAGARAAGCAATCAGCGATGGETGCTCTGACGGETTCGAGTTCTGCTGTCGATAACGGAGAGAGACTGCGTGTCACGTTCGCGC
TGGACTGCTGTG

SEQ ID:57

>STARS7
TCCTTCTGTAAATAGGCAARATGTATTTTAGTTTCCACCACACATGTTCTTTTCTGTAGGGCTTGTATGTTGGARATTTTA
TCCAATTATTCAATTAACACTATACCAACAATCTGCTAATTCTGCAGATGTGGCAGTGAATAAAAAAGTTATAGTTTCTGA
TTTTGTGGAGCTTGGACTTTAATGATGGACARAACAACACATTCT TAAATATATATTTCATCARAAT TATAGTGGGTGAAT
TATTTATATG‘I'GCA'I‘TTACATGTGTATGTATACATAAATGGGC_GGTTACTGGCTGCACTGAGAATGTACACGTGGCGCGAA
CGAGGCTGGGCGGTCAGAGAAGGCCTCCCAAGGAGCTGGCTTTCAAGCTGAGTGGTGCTTCCACGTGAAARGGCTGGAARAG
GGCATTCCAAGARAAGGCTGAGGCCAGCGGGAAAGAGGTTCCAGTGCGCTCTGGGARCGGAAAGCGCACCTGCCTGARACE
ARAATGAGTGTGCTGAAATAGGACGCTAGAAAGGCGAGGCAGAGGCTGGCAANAGCGACCGAGGAGGAGCTCAAAGGAGCGA
GCGGGGAAGGCCGCTGTGEAGCCTGGAGGAAGCACT TCGGAAGCGCTTCTGAGCGGETARGGCCGCTGGGAGCATGAACTG
CTGAGCAGGTGTGTCCAGRATTCGTGECTTCTTCGTCTCACTGACT TCAAGAATGARGAGGGACCGCGGACCCTCGCGGTG
AGTGTTACAGCTCTTAAGGTGGCGCGTCTGGAGTITGTTCCTTCTGATGTTCGGATGTGTTCAGAGTTTCTTCCTTCTGGT
GGGTTCGTGGTCTCGCTGECTCAGGAGTGARGCTGCAGACCTTCGCGGTGAGTGTTACAGCTCATAAAAGCAGGGTGGACT
CAAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTATTGCAAAGARTGARAGAACARAGCTTCCACACTGTGGAAGGGGACCCCAGCGGGT
TGCCACTGCTGGCTCCGCAGCCTGCTTTTATTCTCTTATCTGGCCCCACCCACATCCTGCTGATTGGTAGAGCCGAATGGT
CTGTTTTGACGGCGCTCATTGGTGCGTTTACAATCCCTGCGCTAGATACAAAGGTTCTCCACGTCCCCACCAGATTAGCTA
GATAGAGTCTCCACACRAAGGTTCTCCAAGGCCCCACCAGAGTAGCTAGATACAGAGTGTTGATTGGTGCATTCACARACC
CTGAGCTAGACACAGGGTGATGACTGGTGTGTTTACARACCTTGCGGTAGATACAGAGTATCAATTGGCGTATTTACAATC
ACTGAGCTAGGCATAAAGGTTCTCCAGGTCCCCACCAGACTCAGGAGCCCAGCTGGCTTCACCCAGTGG

SEQ ID:58

>STARSS
ARGTTTACCTTAGCCCTAAATTATTTCATTGTGATIGGCATTTTAGGARATATGTATTAAGGAATGTCTCTTAGGAGATAA
GGATAACATATGTCTARGAARATTATATTGARATAT TATTACATGAACTARAATGTTAGAACTGAARAAAMATTATTGTAA
CTCCTTCCAGCGTAGGCAGGAGTATCTAGATACCAACT TTAACRACTCAACTTTAACAACTTCGARCCAACCAGATGGCTA
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GGAGATTCACCTATTTAGCATGATATCTTTTATTGATAAAARAATATAAAACTTCCATTAAATTTTTAAGCTACTACAATC
CTATTAAATTTTAACTTACCAGTGTTCTCAATGCTACATAATTTAARATCATTGARATCTTCTGATTTTAACTCCTCAGTC
TTGAAATCTACTTATTTTTAGTTACATATATATCCAATCTACTGCCGCTAGTAGAAGAAGCTTGGRAATTTGAGARARAAAT
CAGACGTTTTGTATATTCTCATATTCACTAATTTATTTTTTAAATGAGT TTCTGCAATGCATCAAGCAGTGGCAAAACAGG
AGAAARATTAARATTGGTTGAAAAGATATGTGTGCCARACAATCCCTTGAAATTTGATGAAGTGACTAATCCTGAGTTATT
GTTTCAAATGTGTACCTGTTTATACAAGGGTATCACCTTTGARATCTCAACATTARATGARATTTTATAAGCAATTTGTTG
TARCATGATTATTATAARATTCTGATATAACATTTTTTAT TACCTGTT TAGAGTTTAAAGAGAGARAAGGAGTTAAGARTA
ATTACATTTTCATTAGCATTGTCCGGGTGCARAAACTTCTARCACTATCTTCARATCTTTTTCTCCATTGCCTTCTGAACA
TACCCACTTGGGTATCTCATTAGCACTGCAAATTCAACATTTTCGATTGCTAATTTTTCTCCCTARATATTTATTTGTTTT
CTCAGCTTTAGCCAATGTTTCACTATTGACCATTTGCTCAAGTATAGTGACGCTTCARTGACCT TCAGAGAGCTGTTTCAG
‘TCCTTCCTGGACTACTTGCATGCTTCCAACAARRATGAAGCACTCTTGATGTCAGTCACTCARATAAATGCAAATGGGCCCA
TTTACTAGGAATGTTAACAGARTAAABAGATAGACGTGACACCAGTTGCTTCAGTCCATCTCCATTTACTTGCTTARGGCC
TGGCCATATTTCTCACAGTTGATATGGCGCAGGGCACATGTTTARATGGCTGTTCT TGTAGGATGGTTTGACTGTTGGATT

CCTCATCTTCCCTCTCCTTAGGAAGGAAGGTTACAGTAGTACTGTTGGCTCCTGGAATATAGATTCATAAAGAACTAATGG
AGTATCATCTCCCACTGCTCTTGT

SEQ ID:59

>STARS59
GAGATCACGCCACTGCACTCCAGCCTGGGGGACAGAGCAAGACTCCATCTCAGARACARACARACACACAAAGCCAGTCAA
GGTGTTTAATTCGACGGTGTCAGGCTCAGGTCTCTTGACAGGATACATCCAGCACCCCEGGEGAAACGTCGATGGGTGGGGT
GGAATCTATTTTGTGGCCTCARGGGAGGGTTTGAGAGGTAGT CCCGCARGCGGTGATGGCCTAAGGARGCCCCTCCGCECCA
AGAAGCGATATTCATTTCTAGCCTGTAGCCACCCAAGAGGGAGAATCGGGCTCGCCACAGACCCCACARCCCCCARCCCAC
CCCACCCCCACCCCTCCCACCTCGTGAAATGGGCTCTCGCTCCGTCAGGCTCTAGTCACACCGTGTGGTTTTGGAACCTCC
AGCGTGTGTGCETGEGTTGCETGGTGGGETGEGECCGGCTGTGGACAGAGGAGGGGATAAAGCGGCGGTGTCCCGCGGGTE
CCCGGGACGTGGGECETGEEECETGEETGGGETGGCCAGAGCCTTGGGAACTCGTCGCCTGTCGGGACGTCTCCCCTCCTG
GTCCCCTCTCTGACCTACGCTCCACATCT TCGCCGTTCAGTGGGGACCT TGTGGGTGGAAGTCACCATCCCTTTGGACTTT
AGCCGACGARGGCCGGGCTCCCAAGAGTCTCCCCGEGAGGCGGEGCCTTGGGCAGGCTCACARGGATGCTGACGGTGACGET
TGGTGACGGTGATGTACTTCGGAGGCCTCGEGEGCCAATGCAGAGGTATCCATTTGACCTCGGTGGGACAGETCAGCTTTGCG
GAGTCCCGTGCGTCCTTCCAGAGACTCATCCRAGCGCTAGCAAGCATGGTCCCGAGG

SEQ ID:60

>STARG0
AGCAGTGCAGRACTGGGGAAGRAGAAGAGTCCCTACACCACTTAATACTCAAARGTACTCGCAARARATARCACCCCTCAC
CAGGTGGCATNATTACTCTCCTTCATTGAGAAAATTAGGAAACTGGACT TCGTAGRAGCTAATTGCTTTATCCAGAGCCAC
CTGCATACAAACCTGCAGCGCCACCTGCATACAAACCTGTCAGCCGACCCCAAAGCCCTCAGTCGCACCARGCCTCTGCTG
CACACCCTCGTGCCTTCACACTGGCCGTTCCCCAAGCCTGGGGCATACTNCCCAGCTCTGAGAAATGTATTCATCCTTCAA
AGCCCTGCTCATGTGTCCTNNTCAACAGGARAATCTCCCATGAGATGCTCTGCTATCCCCATCTCTCCTGCCCCATAGCTT
AGGCANACTTCTGTGGTGGIGAGTCCTGGGCTGTGCTGTGATGTGTTCGCCTGCNATGTNTGTTCTTCCCCACAATGATGG
GCCCCTGAATTCTCTATCTCTAGCACCTGTGCTCAGTAAAGGCTTGGGAAACCAGGCTCARAGCCTGGCCCAGATGCCACC
TTTTCCAGGGTGCTTCCGGEGECCACCAACCAGAGTGCAGCCTTCTCCTCCACCAGGAACTCTTGCAGCCCCACCCCTGAG
CACCTGCACCCCATTACCCATCTTIGTTTCTCCGTGTGATCGTATTATTACAGAATTATATACTGTATTCT TAATACAGTA
TATAATTGTATAATTATTCTTAATACAGTATATAATTATACAAATACRAAATATGTGTTAATGGACCGTTTATGTTACTGG
TAARAGCTTTAAGTCAACAGTEGGACATTAGT TAGCT TTTTGGCGAAGT CAAAAGTTATATGTGCATTTTCAACTTCTTGAG
GGGTCGGTACNTCTNACCCCCATGTTGT TCAANGGTCAACTGTCTACACATATCATAGCTARTTCACTACAGARATGTTAG
CTTGTGTCACTAGTATCTCCCCTTCTCATAAGCTTAATACACATACCTTGAGAGAGCTCTTGGCCATCTCTACTAATGACT
GAAGTTTTTATTTATTATAGATGTCATAATAGGCATAAAACTACATTACATCATTCGAGTGCCAATTTTGCCACCTTGACC
CTCTTTTGCAAAACACCAACGTCAGTACACATATGAAGAGGRAACTGCCCGAGARACTGAAGTTCCTGAGACCAGGAGCTGC
AGGCGTTAGATAGAATATGGTGACGAGAGTTACGAGGATGACGAGAGTARATACT TCATACTCAGTACGTGCCAAGCACTG
CTATAAGCGCTCTGTATGTGTGARGTCATTTAATCCTCACAGCATCCCACGGTGTARTTATTTTCATTATCCCCATGAGGG
AACAGAAACTCAGAACGGTTCAACACATATGCGAGRAGT CGCAGCCGGTCAGTGRAGAGAGCAGGTTCCCGTCCARGCAGTC
AGACCCCGAGTGCACACTCTCGACCCCTGTCCAGCAGACT CACTCGTCATAAGGCGGGGAGTGNTCTGTTTCAGCCAGATG
CTTTATGCATCTCAGRGTACCCARACCATGAAAGAATGAGCCAGTATTCANGAGCAGATGGNGCTGGGCAGTAAGGCTGGG
CTTCAGAATAGCTGGAAAGCTCAAGTNATGGGACCTGCAAGAAARATCCATTGTTTNGATAAATAGCCAAAGTCCCTAGGC
TGTAAGGGGAAGGTGTGCCAGGTGCAAGTGGAGCTCTAATGTAAAATCCCACCTGAGTCTCCTGGTCTTATGAGINCTGGG
TGTACCCCAGTGAAAGGTCCTGCTGCCACCAAGTGGGCCATGETTCAGCTGTGTAAGTGCTGAGCGGCAGCCGGACCGCTT
CCTCTAACTTCACCTCCRAAGGCACAGTGCACCTGGTTCCTCCAGCACT CAGCTGCGAGGCCCCTAGCCAGGGTCCCGGCC
CCCGGCCCCCGGCAGCTGCTCCAGCTTCCTTCCCCACAGCATTCAGGATGGTCTGCGTTCATGTAGACCTTTIGTTTTCAGT
CTGTGCTCCGAGGTCACTGGCAGCACTAGCCCCGGCTCCTGT

SEQ ID:61
>STAR61 ‘
CAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCGEGECATCETGGGCAGAGACACAGAGGCCARGGCCCTGCTTC
GGGGACGGTGEGCCTGGGATCAGCATGECCTTGECCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGARGGAGGGGTCAGGAGEGGCTGCT
GCAGCTGGGGAGGAGGGCGATGGCACTGTGGCANGAAGTGAANTAGTGTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCCTG
GGGTATGGACCCGGEGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGAAGGTATGGTGAGGACCTCAAAAGGACAGCCACTGGAGAGCTCCAG
GCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGGGCCATCCTGTCTCT T TTCTGGGTCTGTGTGCTCTGEECCTGEECCCTTCCTCTGCT
CCCCCGGGCTTGEAGAGGGCTEGCCTTGCCTCGTGCAAAGGACCACTCTAGACTGGTACCAAGTCTGGCCCATGGCCTCCT

-
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GTGGETGCAGGCCTGTGCGEGTGACCTGAGAGCCAGEECTGGCAGCTCAGAGT CAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCCTG
TGCAGGATCTGCCTAATCATGGTGAGGCTGGAGGARTCCAAAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTCTTTATTCATGTGY
GCCCATCCCRACAAGCAGGGAGCCTGECCAGCEAGGGCCCCTGEGAGARGGCACTGATCEGCTGTETTCCAT TTAGGAAGGA
TGEACGGTTGTGAGACGGGTARGTCAGRACGGGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCETGGTCGGTTGGCACCATCTGG
GCCTIGGAGAGCTGCTCAGGAGGCTCTCTAGGECTCCETGACCAGENCTGEGETACAGTAGCCATGGGAGCAGGTGCTTACC
TGGGGCTETCCCTGACCAGGGGCTGCATTGGGTGCTCTGTGAGCACACACTTCTCTATTCACCTGAGTCCCNCTGAGTGAT
GAGNACACCCTTGITTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTAAGTGGCTTGCCTGAGCCACACAGCAGATGGATGGTG
TAGCTGGGACCTGAGGGCAGEGCAGTCCCAGCCCGAGGACTTCCCAAGGTTGTGGCAARCTCTGACAGCATGACCCCAGGGA
ACACCCATCTCAGCTCTGGTCAGACACTGCGGAGTTGTGTTGTARCCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCACCC
TTATCCTCTCCCARAGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGRAGEA
ACATGGGTTCAGGACCCAGATGGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGAAG
TTGGGACAGTCACACCAACTCAATACTGCTGGGCCCCTCACACGGTGEGCACGGCAACGGATGGCAGTCACTGGCTGTGGGT
CTGCAGAGGTGG

SEQ ID:62

>STARG2
AGTGTCARATAGATCTACACAAAACAAGATAATGTCTGCCCATTTTTCCAAAGATAATGTGGTGAAGTGGGTAGAGAGAAA
TGCATCCATTCTCCCCACCCARCCTCTGCTARATTGTCCATGTCACAGTACTGAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCA
GAATGTGCACCAAGCACCTCTTGTCTCAATTTGCAGTCTAGGCCCTGCTATT TGATGGTGTCARGGCTTGCACCTGGCATG
GAAGGTCCGTTTTGTACTTCTTGCTTTAGCAGTTCAARGAGCAGGGAGAGCTGCGAGGGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATG
TGGTCAGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGTGGTCCATTATCTCCAGCCCCCCTGCGGTGTTGCTGTTTGCTTGGCTTGTCTGE
CTCTCCATGCCTTGTTGGCTCCAAAATGTCATCATGCTGCACCCCAGGAAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTT
TGGGCTATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATTCCCTAGGTAAGACCCAGAAGACACAGGAGETAGTTGCTTTGEGAGAGTTT
GGACCTATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTATCT TCTCTTTCAT T TGGTGAGACTGTTAGCTCTGGCCGCGGACTGAATT
CCACACAGCTCACTTGGGARAACTTTATTCCAAAACATAGT CACATTGARCATTGTGGAGAATGAGGGACAGAGAAGAGGC
CCTAGATTTGTACATCTGCGTGT TATGTCTATAAATAGAATGCTTTGGTGGTCAACTAGACTTGTTCATGT TGACATTTAG
TCTTGCCTTTTCGETGGTGATTTRAAAAATTATGTATATCTTGT T TGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTTCATCT
GGCTTTTTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGT TATGEGCAGCCTTGAAGCTCAGTAGCTAATGAAGAGGTATCCTCACTCCCTC
CAGAGAGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCA

SEQ ID:63

>STARE3
GCGTCTGAGCCGCTGEGAACCCATGAGCCCCGTCCATGGAGTTGAGGBAGGGGETTCGCCCCACGGEGTGEGGCECCCTCTA
CACAGCGCGCTTCCTCTTCTCTCGTTAGCGCCGCGGEGACCAGCCTCTGGTTCTGCACCTCGCGCTCTGGGAGCAGCGCCCG
GCTTTGGCGAGCECTTCCCCGEEGCTGCCCAGCCTCTGCTCCGCTCGCCCCGCCAGGCCCGGCTCCGCGARGCCCCCAGGG
TCCAGTCCAAGGCCCCGATTCCCCAAGGCCAGGGCCCCGGGGCAGCATTGGAACAGEGCGCGGACGCCAGTCCTCCCGAGCA
TGGAGTAACTGCAGCTTTTGAGAAARGAAAGCGGACCCCACCCCATCGAGAACGCGGCGCCTTGTTTAGGGACGTTCCTGG
GCCGTCACGGAGTGTCGCCGGCTCCTCEGCCCCTCCCTCCTCCAAGCCCCCACCCCCEGACAGCGGCCTCCCTGGGGACCTC
CCCTCGGGCTGCGCTTTCAGCCCARACACAGGGAGGTCT TCCAGGAGCCTGCCCAGTCCCCACAGCAGCCCAGAGACCCCC
ACTCCCACCTGTACCTGCCAAGCCTTCAGAGAGGGCGECCTEEGACATGCCCCGCACGGGAGGAGCCCCGCCTCAGCACCCT
TGCAAGTGGCAGCAACCCAGAACACCCCTGAGAGGCCTCTGAGCAGCCCAGGAAGTGGCTGGAAGACGCATAGGCAGCTCA
CTCCTCTGTARGAGCAAGGACCGGAGAACACATGCTGACCCCTGCTTTTGCAGAGEGGGCGATGCTTCAGGACAGGCGCGCT
CAGCAGGTGICCATCTTATTTCACACCTTTGTGTITATATCATCTTATTTTGCATTTTATGTCTAATTARCAATATGCAGC
TGGCCAGGCGCAGTGGCTCAAGCCTCTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGECAGGTCTATCACTTGAGGGCAGGAGTTC
GGGACCGGCCTGGGCAACATAGCAAAACCCCATTGCTAATAAARATACAAARATTAGCCAGCCATGGTGGCGGGCACCTGC
AGTCCCAGCTACTCCGGAAGCTGAAGCAGGAGAATCACTTGARCCCAGGAGECGGAGGTCGGCAGTGAGCTATCARGCCATT
ACACTCCAGCCTGGGCAACAGAGAAARGACTGTCTCAAAAAABAATTAATACGCAGCAGARTAT TATGTGGTCAGCCCAAGC
AGTCCCCCCCACTCAGCCCTCTGTCCCTACAGCTCCAGGCACTCCCCCAGCCCCTCCCCTGGACAAGAGGTAATGCCCAGA
GGGTGAAAATCCACCAAGGT TAAGCCAGAAACAAAARGCTCAARAGCTTCGGCATCTCCCTCCGCTCAGACCCTTAGAGCAG
ATTCCTCTCATCGACAGCACGATCAGGCTGTGG

SEQ ID:64

>STARG4
AGAGATCTTTTAAGGGCTCAAAAGACCCTGCGGCTCCCCTGCCAATAGCTCTGCCATCGTCCCCAGAGCTTTCGAGGACCC
TCCACCATCGGCGCCARCCCCAGCTGAGCTGGGTGCTCGTCTGCAGGCCTCTGCTCCATCTCAGCCTGAGCATGAGGCTCT
GCTGTGCTGCTTCCAGCAGCAGGGACAGGGCTGATGAGCCTGGCCCTTGCAAGCATCTTCCTGTGCCGAATACAATTCCAC
AGACAGAGGATTTAARATCCAAGTGGAGGTGACAGGARAGARAGGARARACCTCCAGGTATCAGAAGAAAGGAGGGGGTGTG
AAGRCAGTATGGGAGGAAGGTCAGGCTGGGGCTCAGCTCTGGGAAGTGCCAGCCTGAACAGGAGTCACGCCCGGGTCCACA
TGCAAGGGAATGAGGACCGAGGCCCTGCATGTGECAGEECCTTCCGCAGGCTGCCCCGTCTGTGAACAGGACACCAGAAGA
AGTCTGCCTTGCAGCCTGGCARAGTGGCAAGGARCCTCTGGGTGGGAAAACARATCAACARACARATTGTCAGTAAAARAC
AGAAACCTCACACTTTCCTTTCTCTTGACCTCTTGAAARRAGCAAATCCACTGCAGCTCACCARAGGCARAGAGAAAACCT
TAAGBATACCCAGAGAGAARAGACACGTTACTTGCARRAGAACATCTAATGCAGGGAGATAATGAARATACAGACTCTTCA
AAGGGCTGAAGGAAAAAAACCGTCCACCTAGAATPCTATCCCCARACTGTCATCTGAGAGCAAGGGCARAACARACGCTTT
CTCRAGACAGGCTGGACGAGGTCGCTCACGCCTETAATCCTAGCACTTTGGCAGGCCARGGTGGGAGGACCGCTTTAAGCCA
GAAGTTTGAGACCAGTGTGGGTAACATAATGAGACCCCATCTCTAAGARAAAGARATTAAATAAGACAAGACTTTTITCAGA
CAACAAGTGCTCTGAGAGCTGGCCTATCTTGGCTGTCT TGTARAGAAT TGCTGCGAGACACCTCATTAGGARRGAGACTGA
ATCTAGAAGGAAAGAGCAGAGCATGAGGTACAATGAGGAGCARATAARCAGGTCACCATATAAGCARAACCCAAATACACAT
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TCACTATACGAAACAATAAAAATGACTCATTTGGGGGGTTAAAACACTGT TCAACTARAATCCTGGATAACAGCAGCATGA
ARGGTGGGGTEGTGETCCCAGGAARGCAT TCAAAGGT CCATGTCTCAT T TGGGAGGAGGGTAGGGAGACTCATGARCTTGA
GGCTCCCTTCAGGCAAGCACAGTGCAAAAAAATTATARTAATGGGARACAGATACAGTAGACTGTGATGTACAACTCTCAG
AGCAGTAGAAGGGAGGGTATAAAACAAATCTGATCCA

SEQ ID:65
>STARGS

TCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGARACATTGTCTCTATTACAAATACAAABATTAGCCAGGTGTAGTGGTGCATGCCT
GCAGTCCCAGCCATTTGGGAGGCTGAAGT TGGAGAATCGCT TAAACCTGGGAGCGTGGAGGTTGCATTGAGCCGAGAAGCAC
TCCAGCCTGGATGACGGAGCAAGACTGTCTCAAAARGAAAAARANAAGAAGCAGCAGCAAATATCCCTGTCCTGATGGAGG
CTATATAACAACCAAACAAGTGAATGCATARGACAATTTCARGGT TATGGTACATACCATARGTGGGAGATGAACAATGAG
ARCACATGGACACAGGGAGGAGAACATCACACACTGEGECCTCTCCGGEGETGECGAAATAGGGGGTGATAGCATTAGGAG
AAATACCTAATGTCGATAACAGGTTAGTGGGTGCAGCAAACCACCATGGCACGTGTATATCTATGTAACACACCTGCACGT
TCTGCACATGTATCCCAGAACTTAAAGTATAATARARAARGACATTAAARAATTATGATATAAAATCCCAATTCAAGTTGT
TTTAARAAGAGAARACAATTATCTTTATATAATAGCGGAAAATATAGATGGCGGAATTARAGCCTCGTCATATTTTCTAAC
AGAACTTTCTGATAAACTTGATTARATAAAAAT TTTAAATATCACTAAACACATAGAAGAAATAAATTTARACCTTCACAA
AARPATAAAGTACRATGAATGAAGACAAGGTGTACTTGAAAAAAGAACTGAATAAATATTCTACATATAAAAAAARTCTGAT
GATATTGTGGTGATTCTTTACTTTGCTACTAGTTTCTCTTTITTTCTTCTGAARRATTTCTTGGGATGTATTTGGTTTCAT
TAGTARAATTCTAAGTTTCTTTGCAATCTGAACATTGGAGCT TCATCCATAGCCAGTATGCCCTAACATTATCTTTGGACA
ACTGTAAAATTAGAACACTGCCAGACATATTTAATGTATGATGTATATCAACACTGGGACACATTTTATACTATCTTTATT
CCARAATCAAATGATTCACTGTGGTTTATARATGTACATGGATATATCTCTACCTAAGCAGATAGTTAGGAGAGT TAGTRA
AARTGAGGTGGARAATAGGAGTCACTGTCCCTTCACAGGGAGAGRAATTCTGCTTTTCTCCTAATATACCCTITGCTTGAAC
AGACTCCARCCCCTCATCTIPTTGTCCTTTAAATGACCACATTTATTTTAACT T TGATAAACAACACAGARAGATATTTGAT
CCATCAACATTCAC

SEQ ID:66

>T2F (STAR66F)
GCAGGTTGGATGGTGCTGACCCCTCCTCEGGTTGGCTTCCTGTCTCCAGGTGGACGTCCTGTACTCCAGGGTCTGCAAGCC
TABRARGGAGGGACCCAGGACCCACCACAGACCCGCTGGACCCCAAGGGCCAGGGAGCGATTCTGGCCCTGGCGGETGACCT
GGCCTACCAGACCCTCCCGCTCAGGGCCCTGGATGTGGACAGCGGCCCCCTGGAAAACGTGTATGAGAGCATCCGGGAGCT
GGGGGACCCTGCTGGCAGGAGCAGCACCTGCGGEGCTGGGACGCCCCCTGCTTCCAGCTGCCCCAGCCTAGGGAGGGGCTG
GAGACCCCTCCCTGCCTCCCTGCCCTGAACACTCAAGGACCTGTGCTCCTTCCTCCAGAGTGAGGCCCGTCCCCCGCCCCG
CCCCGCCTCACAGCTGACAGCGCCAGTCCCAGGTCCCCGGGCTGCEAGCCCGTGAGGTCCGTGAGGTCCTGGCCGCTCTGA
CAGCCGCGGCCTCCCCGGGCTCCAGAGAAGGCCCGCGTCTAAATAAAGCGCCAGCGCAGGATGARAGCGGCCAGCCTCGCA
GCCTGCTCTTCTTGAAAGCTGGGCEEGTTGGGGCEEEGEGCTTCTCTGGAAGCGCTTGGAGCTGTCCCCTCTGGCCTTGGGE
GACTGGCTGCCCCCGEGECGCCCGEECCTAGCCGAGGCEGTGCTCCTGCCGGCCAGACTCTCGGTCAGTGCEGGGCACGGGE
TCCCAGCCACTCCTAGGGGGCAGCGCAGCCGGCAGEETEGCCGCCCCCGEETGECGACTTGGACCCTGGACTCCACGGGAGS
GCTCCGCCACCCAGCCTGETGTTACATAAGGGGTGETGCAGGTGEGCAGTCGAGCGT TAAAGAGTAACCTGCTGCCGGGAA
GCCCGCCAAGCAATCGCGGCCCCTTCCCCGECTCTGGCAGCTCTGCGAGCGCGCCCGTGGGGAACGGGCCCTCCCCGGCGE
GGCGCGCGGGCGCECEGAGGTGEGCGEAGGCCTCEGAGCTGTECCGGGCCGGGCCTCCCTCCCTAGGCCAGCGCGGGAGCGA
CCCGGAGGGGEGELGEECCCEEGECEGEECCTCGAAGCECTEGCCGGCEGEGAGCECGECCEGCCEGECCCEGCCCECCTGCGET
GTGGACGCCGCGCGGCCARTGCGCGCGCCEEEACGGEACGEGACGEEGCEEGECCEEECEGEGGACGAGACGGEGCEGGECEE
GGCGGECCEEECAGCCTCCEEECEECECEECGCEEECEECGECCEGATCCAGGECEEEEETCEGLEECCCGGCCAGCCCRG
CCCGGCCCGEEECCECGTCCTGAGAGTCAGCCCTCGCCECTGCAGCCTCGGCGCCCEGCCGEGCCGGCCATGGAGCGCCCCC
CGCCCCGCGCCGCCEGCCGGGACCCCAGTGCGCTGCGGGCCGAGGCECCGTGECTGCEGCGCGEAGGETCCGGGGCCGCGLG
CCGCGCCCGTGACGGTGCCCACGCCGCCGCAGGTACCGEGCGCCGGTGEGCEGEEECECCGACCARGTTTCTCTCGCTGCA
AAGATGGCGTCAGTGCTGCCCARACTTCGGGCCCCCGEEEGCCGEECAGCEGGGGAGGGCGECCGCETCGGTCCGCGCGTET
CCGTGEGGTCCCGCCEGGECTGCGCCEEGGCGECCEGGEGAGCCCTTCCCGCCECGCCEGELTGEEEGCECEEECCEEEEECGEEE
GCCGCGCCGTCCACACCGGCCGCAGCCGGTTTTCGAGGECGEECGCCGAGCEGATCCGCGECEGGAGGTTEGAGGGACCCCCCT
CCCCCGGCCACCGCCTCCGCTGAGTCTGCCCCCTCCCCATCCGCAGGGCTCTTCCETEGGCEGGCGGCTTCGCGGGCTTGGA
GTTCGCGCGGCCGCAGGAGTCEGAGCCGCEEECCTCEGACCTGGGEEGCCCCCCGGACGTGGACGGGEGCGGCEGCEGGGCC
CCGGACTCCETCGGCGCACATCCCCGTCCCAGCGCAGAGETGAGCGGGAGGCCCEETGCCTCGEGACTCGETGTGCGCAGGE
GGCCGETGEGTGGEETGCGEAGACACCGGCCCCGACGEAGGCCAGGT CAGGGCCCCAGETTTGTAATTACCAGCCACCCCCA
AGCTCTTCAGCCCTGGAGGAGCTGAGCAGAAATGATCGATGACTGGGAGTCCCTACACCTCCCTCCACCGCAGTTCCTCGG
GGCTAGAGCTCAGAACCCGEAGCGGETGGCTGTGCGTCTCTGTGCAGAAGAGGCTGCGCGETCGGCATGEGGCGACTGTCC
AGGRATCCCTGGEGCTCCTGACCGCCACCTCCCARCCCCTGCCAGGCCGGACACCTCEGTCTGGCTGCCAGGGCAGGGGCG
GGCCCTGGCCTGGCTCECTEEEGCCTGGEGAGCTGCCCGTGCTTCCAGCCCAGTCTCCCCCTGGCTGCTGCCGGCTGCTGG
CCACTCCCACCTCCCAGGCCTGGCGTEGACGCCCACAGCTGCTGTTGCACAACCCTGGTTARTGTGTGATG

SEQ ID:67 _

>T2R (STARG6R)
GTTTGGCGTAGAGAGAACATACTGATTATGGGACT TTGCT TTGCAGCTTAGTGCTGTCCTGTCAGTGGGAAGCAACAGGGE
GCAGAACTCAGCTTGTGCCCATAGAGGGAATGTT TATACTAGGCCTGTCCAGAGGCARATCATCCATCCTAGCAATTGGAA
CCTGACTTTTGGCAAGTCCTGCCACCATGGGCTARAGTGT ICTGGGGT TCTAAATARACATGARAGGCAACCTAGACCACA
AGGACTGCAATTCCTGCACAAGTCCTGRTGCTGTGTTGEGCT TGGAGCCAGGGAACT TGGAGTGCATGGARCCTAGTGAGA
TACCAGCTGAGACAACCAALGAAGTGCTTGTGTCACCCCTCCACCAACCCCAGRCAGTACAGATTGTACCTCCARGACCCC
TTCCATCTGCTTGAGGAAGGTGRAGGGGAAGAGGACTTTGTTTTGCAACTTGGATTCCAGCCCATCCACAGTAGAATARGG
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CAACGGGCAGACTCCTAAGGCCCCCATCCCAGACCCTAGCTCCTGGATGACATTTCTAARCACACCATGGGCCAGAAGEGA
ACCCATTGCCTTGAAGCGAAGGGCCCAGTCCTGGCAGAAT TTATCATGTGCTGAATARACAGCCCTTGGGCCCTGAATAAT
TAGTATTGGTAGCCAGGCAGTATT TACCACAGGCCT TGGETGAGACCCAGAGCCATGTTGGCTTCAGGTGTGACCCAGCAC
ATTCCCAGCTGTGGTAACTTTGGCGAGAGACCACT TCTGCTTGAGAARAGGAGACAGARAGAGTAAAGGGGTCTTTATCTITG
CAGCCTGGTACCACCTTGECCECAGTGGEETAGAGCACCARGACAGCACCTGGEATARACARART CARRARACCT TTAGCT
AGRACTAAGAGTAAAGAGAGAAGACCCAAGTAAATATAATCAAAGACAAAAAAGGAGAGACAT TACRACCAATACCTCAGRA
ATTCAAAGTATCATTAGCAGCTACTTTGAACAACTATATGCCAGTAAATTGGARAACCTAGAAGAATTATATAAATTCCTA
ACATATACAACCTACCAAGATTGAACCATGAAGARATTTAAAGCCTGARTAGGCCARTAACAAGCAATGAGATTGGAGCCC
TRATACAARGTTTACAATGAGARACATTGCTCARACAAATCATAGATGACACARACAARTGGAAAACATCCAATGCTCATG
GACAGGAAARAATATTTAAATTTCTATACTGCCCARAGCAGTTTATACATTCAATGCTATTCCTGTCAARATACCAATCTT
ATTCTTCACAAAAAAAAAATTAARAATTACACAGRACCAAAAAAGAGCCCARATACCCAAGGCAATT TTAAGCARRARGAA
CRAAGCTGGAGECATCACGTTACCTGTCATCCACACTATAGGGCTACAGTARATGRRACAGCARGGETGCTGGTATACARAC
AGACACATARACCAATGGAATAGAATAAAGAGCTTAGAAATAATGCTCCACACCTCCAGCCATCCGATGTTTGAGARAGTA
GACATAAACAAGCAATGAGGAGAGGACTCCCTAT TCATTAAATCARCTCAAGACGGACCARAAACCTAAATGTARRACAAA
CAAACAAAAAAAATAACTGCTAAAACCCTGGGAGATGACCTAGGAAATACCATTCTGGACAGTACCTGGTGRAAATTTCAT
GCTGAAGACACCAARRRCAATTGCAGCARAAGAPMARRATTGACATATGGGATCAAATTAARCTTTAGAGCTTTTGCACACC
AARATARACTATCAACAGAGTARATAGGCACCCTACAGGAAGGEAGAAAATATTTTCARTCTGTGCTCTGACARAGTCCTA
ATATCCAGAGCCTATAAGGAACTTAAACAAATTTACAAACAAARAACAAACAACACTATTACGAGTTGGARARGGACATGA
ATCGACACTTTTCARAAGAAGACATACATGTGGCTAACAAGCATATGAARAAAATGCTCARCATTACTAATCATTAGAGAA
ATGCAAATCARRACCACAATGAGATACCATCTCAACCAGTCTGBATGGCTGTTATTAAARAAATCAGARRAAAACAGARTGC
TGGCAAGGTTGTGGAGARAAGGARACACTTATACAT TGTTGGGGEGAGTGTARATTAATTCAGCCATTGTGGAAAGTATTG
TGGTGATTTTCTAAAGAACTARAARGGAATTACTAT TTTACCTGGAAATTTCATTATTGGGTATATACCCAAAGAAATATG
ARTTATTTTACTATAAAGACAGATGCATGCATGTGT TCATTGTAGCACTATTCACAGTAGCRAAGACATGTTATCAACCTA
AATGCCCATTAACAGTAAACTGGATAAGGAAAATATGGTACATATACACTGTGGAATACTATGCAGT CATAAARAGAATGA
GATARTGTTCATTGCAGCAACATGGATGGAACTGGAGACCATTATCCTTGGGAAACTAACARAGCARCAG

SEQ ID:68

>T3F
AGATTTGCCCTCAAGATTACAACTGCTGGGGCTARAGTCCTACAGAGCCTGAGTTCAGTAGGCTTCCATAGTCTCACTCAA
GAATGCAAGTTTACCTCTCAATCTTTCAATCATCACAATTATAACAACT TTAAARAGAGCCAACATGATATTTGCTTATCA
CTTTTCTACTCACATTCCAGTATTAACTCARAAGTGTCAACACAACCTTCGTGATARATACTATTAACGTCATCATTCCTA
CTGTACAGATGATGATAGTGACACATAGGTTAAGT TGCCCAAGGTCTTATTATTAAGGGTCATAGCCAGGATTTGATCTCT
TCAGTAARGTTCTAGTCAATGCTCTTAACCATTAAGCCATGCARCACACCCAGAGCCAACTGEGTTGTGT TGATGAT TATA
ATATTTGTTTTAACAAACAATAATTTTTCCTARATATAATATAGATTTTCCATARATACCATARATTCTTGATTATTTATT
TCACTTTATTCCRAARAGGAAGTTGAATTCTGAGATTTAAATGARTAGCARACAACAGTTGCT TAATTTCACTACTTTTGTC
ACTTGTAGCCAGTACTTAAAARGAGATACATAATTTATTTTTGTTGATTTGCATT TCACATATAATTGTAAGATCCTGGAG
AATAARAGACTATATGTGTTATACCATTTTACTCTCTCACACAGTGTGTAGGCCTAGGCTTTGTGCATAGCAAGTGTTARAA
AGTAATGTGACTCGTGATAGTTATTAGAT TTAT TGAAATTCAGAAATT TAGGGAAATGCACRATAAAATGTACATTTTGTG
ATTCCGGTCAAATTACTTAAARATTATATTTTTCCTATGARTAATTTTTATTTCACTTAAATTATGTATAACARAATARCA
TGCATAATTARACATTTACCACAAAGAARATATTTGTACTATTGTTAT CACAATARAGAARCTTGCTACATARATTCAATTA
CACTTTTGTGGARAGTATCTTCATTATATAAAAACAATCTACATTTAGAATAGGAAAATTGTACAARACATGAARAATATAA
ACAAATTARGCGAGAATTATCTARAAAGCAACTCTTCAGAATTTAGAAGAATTGTCTAGAATARAARGAATTTAGAAGAAT
TATCTAAGAAACAACCATAAATATTCTGATGTATT TAAGACTCATATTCTAGAATCCTGACTATTATTTTTTATACTTCTA
TGGCTAATCTCAAGTTTAGCTTTATTTTICTARAGCAATGAGGCCTGTAGARTATTTTTTCAGAATTCTCTGAGGTTTTTY
CTTTTTTGTCTTTCCTGTCATAGTATGCCARTTAT TCATGGGTTTATAGAATATGTATGCACTGCTAAGAGCAGCAARACA
AAAGATATATGTGCTATTTATTAATTCATGTTGCTTTATT TAAATTACTTGARAATGATARAGARARARCTATTGTATTTA
CAACAGCARCCAAATATAGACTACCTGTAACTACATCTAACAGAATARATAAAATATAACATACAATATGTAGTAAATATA
TTTATAATATATATGTTCACTARATAGTTAACCTGTAACTTACT TACAGTARATATATATAATATCTACTGAGATAGTACC
ACATTTTATTAAGGATTAAACTTTTARTAATTCAGAAGAATAAATATAATARAT TTCATTTGTTCTCAAACTAATTTGTTT
TTATTTGT T TGTTTTT TGTATTTTAATTTGACAGTAGTTCCAAGATATTTTGGGGTATATAATGAGGTGATAATTGCARAG
AAARTTCTGAARAGGAAAAGACTARGCGTGAATTGAAAGTAAAATTCGTTARARGGTATAATAAACTGTGATACTGTARCA
ATAATTGAAAATAGATAARAGAARAAGGTAACATCAATAAATAGTCTATTATATATGTGAATTATGT TARTAARBAGTGACAT
TTTATTTTCAATCCACAATTTCTGAAATATATATGGCAATATTTTTCTGT TTTATTTTTTCAACCTCTGATTACTTTATTA
CATTTTITTCTTTTTCTAGAATTTACT TGTATT TTCTCTGTGTCTAATATATGATTATTTCTGAACTAGCATCATTGGTCC
TGGARCCAGACTATATTATTCCCARGGTAGAGCAT CARAATATAACAATTARATARATACTTTTAGT TACTTTAARCARCCT
TTTGTCTTTCATTATAATTTTGGAATTATAGT T TAGTACAATACAGATAGT TTTAATATCTGT TAGAGTGARGATATATAT
ATATGTGTGTGTGTTTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTACAGTGGTGCCATCTCGGCTCACGGCAR
CCTCTGCGTCCCAGGT TCARGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGETAGCTGGGACTACAGGCGAGTGTCACCACGCCTG
GCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATATTAGCCAGGATGGTCTCGGTCTCCTGACT

SEQ ID:69

>T3R

CTTTTGGTGCCCTGTCCCTTATART TTCCTCCTGTGTCCITTCCCATTTGCTTATCCGATGACTTGCTTCTCTCACCCATT
GGATTGTGAGCCTCTTGTGGTCAGGGGCAGTGCTCTGTAAGCTGCTGTGTCCCCAGRATCTGGCCCAGTGTAGGCACTCAG
CAGCTATAGACTGATGTTAAGAGAARATGCACAT TTCATCTCAGCCTCAGAGCAGTTCTGGGAAACAGATAGGARACCARA
GCTCTGCARGAACGTGGGACTCTCTCAGGGCCATCACAACACTGTITGTTGETCTCATGTITCETGACTGGETCTCCTATTC
CTGGTCTCTTTCCTAGGCATAATGCT TTTATATARAGTCCCTTCCATTGTTTTTTTGTTTGTTTTCTTTTTTCAGCCTARA
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TAACTTAGTTTCTCTAAACTTTTCTCCCAGGGACTCTTTTTTAACCCTTTGAATTATTGCTGATTAT TATCTTAATARCTT
TTATTTTTTTTCCATTTTGCATGTCATATTTTAGCAARGCAT TARAAGGAACACGGCACARAGCACACCCATATTTTTGGA
TGCTGTGGATTTCATCATGCTGCTTATTCCATTATATCTAGTCAGTACCTCCAAGGCATTAATGCTGCCTTACCTCCTTCA
TTCGARGACTTCCCTGTGCARGGTGGAATATACGTAAGGAGGCAAACAGACTGGGTTATATGCCTGCTCTGCTTTACAGAG
GCCTCTTCCAGGAGTGTAATACGGEGETTGCTCATACTCTGAAGAAGATAGTGGCAGGCTATTACTGTCATGAGAGCCAGA
ACGTGGCTGGCTTCTTACAGACATGGCTTCATAGEGGCATGCCACGTGATTCCTGAGTARGCCTTCTGGTGTGAATTCCCT
GCTCACTGGGGTGATTCTTCACTTCCCACAGTTCAACCTGCTGTATTATCCTCTTACCTATGCTTTTCTGTGATCCATAGA
GGTAATTTAATTTTCAGTCCATGTACCTACCCTGCCTACTTAGTTTCTTCTCAGTGCCACACTTAATTCCTTCACATTITAC
TGATTAATTARATGAGAAGACTATGCCAGGTGAAGGTTCAGCATCTTCAGAACTCTACATGATGCATTCCCTGAGGCTGCC
TTTCAATAACTGAGGTGATATTCTTTGAGCAGTGTGACCTGTTAGAGGTGCCCAGTCAGGTCCGATGAARAGCCCTCTGAT
TTGTTGAAATAGTGCATTAGTAAAGTATTATAGTTTAT T TTCACAAAGCTAGATTAGTTGTTACATGTTGGTTTITTGTTTT
GCCTAGCCCTAACAAGTATGGAGGTGACCTTGATGTGT CTATAGARTATCAGGAATATCTGGCTGGGTGGGTGGCTCACALC
CTGTAATCCCAACAATTTGGGAGGCCGAGETGEGCGGATCACCTGAGGTCAGGAGTT TGAGAGAGGCCTGGCCAACATGGT
GAACCCCCGTCTCTACTARAAATACAARAATTAGCCAGGTGCTGETGGCAGGTGCCTGCAATCTCAGCTACTCCGGAGGCTG
ATGCAGGGGAATCACTTGAACCCGGGAGGTAGAGGTTGCAGTGAGCCARAGAT TGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACA
GAGCGAGATTCTGCCTCAAAARAAARAAAAAAAAARAAAARAAAAAAAGAATATCAGGAATATCCATTTTATGTCTCAACT
CACATACCTCACAGITTTCTGCTCCRAATTTTTAGGCACTTTATCAGGCCCTCATATGTTTTCARARATAATTGCTARTGAC
TTTGATGAAGCTAGGCAAGATATTTTTTGGTT T TAGGGCAGT TTGGGCTATAGTTTGCAGCCTTCCTACTTTAATAGAAGA
ATTTTTARACTAGATTCTCCCCCTTCTCAGGGTGGCTTTCTGCCTTTCCATTCTAGTGCTTCACACAGAAATGACAAGCTC
ACAGGGGACTTATCTAGAAAAGGCCGAGATARAAATAAGTACARTGTTAARAAAATCTATCTTATAGTATCATTTATTTAG
AGCTTCCTCTCCTTTTCTAATGARAGGCTGCTGTAGTTTCCTTTTGTGCTTT TTTTGCTGAAGEGCTTTTCAGTAATATTCC
CGTGTGTCCCCTGTIGATGCTARAAGCATGAGCTTGCGGGGCAGGTTGACTGGCATTCAGGTCTTTGCTCAGCCTCCAGCCGC
AAGACAAGGCGAATAATATTGATCTCATGGAGCTGAAATGARAATTAACTTTTCTAATCTGTGAARATGCTTTGTTATAAT
CCTTAAATACATGAATACATAGGTTGAAATAGCAAGTACCAAGTGCTGACATTATGTCCACAATTGCCACATGCCATGTCC
TTATGATTTTTGCCAGATGTTTAATARGATTATAAATGAATAGGT TATTARATGGGCATCTCCTACTCTCTAGGTGTTTCT
GTTTCTGCTTCTCTGTTTTCTIGTTIGTATCTCCATTTATTTTAATGCCTACCATTATGTGAAGTCTGCCACCTTCCTATAC

SEQ ID:70

>T5F
GAACTCRATAGGGGTCTTGTACGGAGCAGGGGCTTGGTCCCTCGTACCTCTGGCCATACCTATGGAGCCCAGGGGATGCTT
GGCAGCACCTGGGAGGTGCCAACCCCGGGTGGCAAGGGAGGGCCGGTCCCACGCTCACATTGTCTTCTGTTCICTCTCTCT
CTTTATCTGTGTCGATGTCTCTCTCTCTTCCCCCGTGCCCGTGCCATCCTCTCCACCCCTGGATTCCTGTCTCTGCTTGGC
TTTCACCCACTTCTCCTCCCCACCCACGGCTGCTCCTCCTCCTGTCCCCACCTCCTCCCCGGGTGCAGGACGGGCCTCTTC
ACACCTGACCTCGCTTTTGAAGCCACAGTGARAAAGCAGGTGCAGAAGCTCAARGAGCCCAGTATCAAGTGTGTGGATATG
GTAGTCAGTGAGCTCACAGCCACCATCAGAAAGTGTAGCGAAAAGGTATGACGGCCGCCTGGECEGEECTGEGCCTGGCCG
TCCATTCCTTGTGGCCACAGCCTCCCETGGGCAGAAGGATCTGCTGAGCCGGCCTCACGGCTACCCGCAGGGACCCAGCCC
TAGTGTTTCCTGCCAGTTTCTAACCCTGGGTACTTGCACTCATGACCCCTCCAGGCCCCCATCCCAGAAGACTTGACTCCA
ACCCAAGCCTCCTTGGTGGCACCTATGCTAGTGATGAAGATGATGT TAAGGAGATGGCAGCTGTTTACTGAGCACCTACTA
TGTGCCRAGCACACGCTAAGTGCTTGCCCTTACTATCTGACTCAGTCCTCTCAACCACCCTAAGACGTGGCTAGTGTTGTT
ATTCCCATTTTGCAGATGGCAAAACAGAGTCTCAGAAAAGAGAAGCAGAGTGTGATTCAGTTTTAGGAAGGACAGAGGAAG
GGGTCTGAGGTCAGGGCCTCCTEGGCAGGGGGAGCTGTCCTAGTTCCTCAAAACCAATTTGCCTGARAGCATATTGGATTA
CTCACTTTACAGTAATCCGTGCGTGAGAGACAGGGGCGGTCTCTTTTGAGTTGTCTGTGACTTTTTAGATGCCTTTTTCCT
ATTTGTCTGCTTTTGGGCATTTTGAGGATTTTTAGCCAGGTTGTCTAARGCAGTTCTTCCCAGGGGAGTGCGAGAGAATCA
GTTGCCTGCAGGAGCTTCTCCAGCAGGCTRAAATCAGAGGTGCCAGGGGTGAGCCCAGCCTCACCTATATCTGAAGGACTTC
CCTATGCTGGTGGGTGGAGGCACATCCACCTTAGCATTGAGTTTCARATAAGCATCAATCATCTCCATTCCTTTTTTTTTT
TTTTTTTTTTTTTGAGATGGAATCTTGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACCATCTTGGCTCACTGCAACCTCT
GCCTCCTGGGTTCAAGTATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGETGGCTGGGATTACTAGCATGTACCACCACACCTGGCTAAT
TTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCCACGTTGGCCA

SEQ ID:71

>TSR
GATTACAGGCGTGAGCCACCACACCTGGCCCAGTGGGGTCCTTCTAAAATGCAAAGCTGATCATGTCTCTTCTTCCAGGCT
TARAGCCCTCCCATGGCTTCCTGCAGCCCTGGTGCACGCCTTACGCCAAGCCTGAARACACTCTGCACACCCACCCCTTCC
CTGCACAAACGGGCCTCTGCACACTACCTGCCCCGGCCATGCCCCCGCARCCAGCCCTCTCTGCTTATCTACCTTGGCTTT
CTCTCTGGTCAAGCCCCAGGCCCETCCCTGCCCCTAGGCCTTCACTTAGAGCCTCAGAAGCACTTCTTGCAGCGAAGCCCTC
CAGACTCCAGAATGGGTCCAGAACCTACTTCCITTTCGTGGCATTTCTGTATTCTTTTTTTTTTTCT TCCATAGAGCCAGE
GTCTCACTGTGTTTCCTAGGCTAGTCTCGRACTCCTGGGCTCAACTGATCCTCCTGCCTTGGCCTTCCATAGTGCTGGGAT
TACAGGCATGAGTCATTGCACCCGGCCTCCACAGTCTTAATTAATTGETTGCAGCATTATTTGCATTAATATCTCTCACCA
CCCTCCCCATTCCTGTCCARGACCTCAGGGAGGGCCAGGCCAGATGTATCATCTGCACCAGGGAGTCCCCTGCAGGGGCTT
CCAGATGTCTGCTARATGAACACACAGCTCTCTCTGGCCAGTCCAAGGCACCCCAGGAGGCCACCAGAAGCCTGCAGCCTC
CCTCCCTCCCTCCTGCTAAGCCCAAGGAATGAGCACTGAGCAGGGAATGGTAATCTGGACACATCCATACTCTGCCCTTCA
GAAACTACCTAGCTGTCACCCTGCACGAAACAGGCACCAGCCTGAGAGTCAGGAGGCCTGGECTCTGGGTCCACCTAGACA
GCTGTGGEGCGCAGGACCAACCGCACCCCARTCTCTAAGCCTGGGTTTTTCCATACGTARABRARATGAGGGCAGGGCGGGT
TAGACACTAGACCAGATCTGTGATGACAGGCCCGT TGGAAGGCTCGGAGGCGGGGCCCCTCGCTGARGGARAATGCCTTACC
TCCAGARGTGGCCCGCCCTGEAGTGGCCAGCAAAGGGGECATTGCCCCTGCGCTGGAATACACCCAGARGCAGGGTGTGAG
CAGGAGCTGCGGAGACCTTCAGGGACAGEGACAGTCTAGCGAGGEEGTCAGCCCTTTGCAGATCTCCTGCTTATGCCAGGAG
ARAGGTARACACCTCTCARAACACACAAGGAGCCAGGGEGCTGTGGECTGGAACCTATAGCCGGCAACAGCGTATAGCTTAG
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GATTTTATAGCATTGT TCTACCCTAGTTATGTITCCTATACT T I TG T TICTTIGT TG T TICTTTCTITCTTICTTTGARA
TGGAGTCTCACTCTGTCGCCCACGCTGGAGTGCRAATGGCACGATCTTGGCTCACTGCAGCCTCTGTCTTCCAGGTTCAAGT
GATTCTCCTACTTCAGCCTTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGG

SEQ ID:72

>T7
CCATCTTATAAATATATCATAATTTACTGAAARATATTTCAGTAATGTTGARAGGCCTCTGTGCCATTTCCAGCTTGAGGC
TATTCCTAAAAATCCTTGCACATGTCTTTCAGTGCACACATGTATACATTTCGCT PTGGGTATGCCTAGGAGTGGAATGACT
GGTTATAGGGTACACTTACGTIGAGCTTTGGTAGATACTACCARCTGCCAGTTTTCCARAGTTGTACCAATTTACATTCCT
ACCACCAGTACATGAGGGTTCCAGATGCTGAACGTCCTCACTAATGCT’I‘GGTAAT,GTCTGCCTIMGE-\TTTTAGTCATTC
TGGAGGTAGTGTGATAATAT CTCATCGTGGTTATT TGCTTTAGCCTGATGATTARCGATCCTGACCATTTTTTGGAACATT
TGGAGATCATCTTTTIGTGAAGTAARCTACTCAAATAT TTTGCCCATTTTGCTACTGEGTTGTTCAARAGATTCATTAARAGA
ACTTCTTTTATATATGGGTTTGTACTTCTTATT TAGATATTCTAGAGACTAGCCAGATCCCTATACTACARATACTTTCTC
CTACTTTGTAGTTTGCCTTTTTACTTTCTTTTATATACATATAAT TTTTCCCCCTCCAARAGACAGGGTCTTGCTCTGITG
CCCAGGCTGGAGTGTAGCTGGTGCAATCATAGCTCACTGCAGCCTTGAACTCCTAAGCTCAAGCAATCCTCCTTCCTCAGAC
TCTGGAGTAGTTGGAACAATAGGCACATGGCATTATGCGCAGT CAACTTTAAAAAAARNAAARATTGTAGAGATGAGGTCT
TACTATGTTGTTGCCCAGGCTGATCTTTAACTCCTGGT CTAAAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCTCCCAAGTAGCTAR
GARTACAGGTGTGCACCACCACATCTAGCTTTACTTTCTTAATGGCGTCTTTTAATGAACAGATAATTCCTARGTTTGATG
TAGTCARATCATCATTTTTTCCTTTATAGTCAGCATTTATATCCAGT TCAAGTAAAGAATATCATGAAAACATTCTTCTTT
GTTTTCITTTAGAAACTTTCATAAAGTAGCATT TAAAATGTGAAT TTTCCTATARTCCTAGCACTTCAGGAGGCTGTGCCA
CCGCACTCTAGCCTGEGCAACRGAGCGAGACCTTGTCTCARAATAAAAAAT TAARAAAAARAAAT

SEQ ID:73

>TOF

TGAGCATCTCTGAACTATTGCGCCATGTATTTCCAATTTTCATAT TGTGTATTTGTATATTTTATATGTAATAGTATAGGT
GTAATATGTAAATATATTTTATATGTATTTAAAATCTTTATATTT TGAAGGGTTTTGTTTCAACTATTACTTGTTAATTTC
ACAGTCCCTTTCTTTGATGT TAGCARATAGTACCTTCATGAACCTCAGAGGACTTGGATCTGAATGTGCAATCGCCCTCTAG
TATTTCARATAATAGTTCAGTTGGTATAGTATTTTTT TAATCTGCAAAAAACAATACTTGCTAATATAGCTATGT TAGAGT
AAACAATAAATCGAGAATAAATTTATAGCCTTTGARACAAAACAARCCAAAAATTTTACTCCTTTTTGGCTTTCATCCCTG
CACTGGTATCTTAACTTCTGT TTGTATAARAGAATACCATTTTTTCACAGARGACAAAGAACAATCAGCCAATCTAATAAT
TATTTTATGGCCATGCTCTGAAATACAATTAAAAT TATGATTGTGGACAATATGCCTTTTCGGGACCTGGCTGATGGTATT
TCTGGTGTGACCCCARCTTTCCAGTCAGTTCAGGGCAATAAACATTGGATACAGGACAGCTTTGCGGATGARATAGAATTA
AATTTAGTGTAGTTTTTGCCACTTTTAGCTGGATGCCTGGCGAGEGGTTTTGTGCCCTCTGAGAGCCTCCGTCTTCTCAAC
TGAGGGGTGGTTGTGAGTTTTGGGTCARATGCTTGGTGTTTAGTAGATGCTTGEAGCTTCCATGARACATGCAACCACGGC
GTTGCTGCTATTTGTTCAGATGCGAGAGGAACATGACTTTTGGCTGCCTGAGTGTTCTCATAGCATCTGGGCCTTCCTTGET
GAGATCGTCAGAAAGTGTTTCCTGCACAAAGCCTGTACTGCGGCCCTGECETGEGECTGATTGTCCCGCTACTCTGCTGTG
ATGGCTGAATTCAAAGAGTGGCCGATAGGAGCACGTATGGETGEETGCCTTGTTAACAGCTCATAGCAGAAACGTGACAAGC
GGGAGAGEGCTTTGGETTGTCCTGAACTTCAAACACCTGTAACTGCTGCGGGAAGAGCGGCACGTGGATGAARCGGACACA
GAGGGGGARTAGGCACGARAGEACGCEGECTCTTTTCGARGCAGCACETCTCAAGGCEGCCAGCCACTGGCGCAGCTGCAG
CTGAAGCCACGGCAGAGTCTCCATCCTTCCCACTATCTGCTGAATCAGAGAAAGTGGCAGGCAACATT TTTAGTGCCTTARA
ATTTAGAACGCTTGCTCAAAATCAGACCCTACTTARAATAAGGAGCGATACCCTCATTTCTTAAATAGTAAARATGCCCTC
AGCAGAATTAACGGGAGTATCTTCCAACTTCATATCCTGAATGGARAAGTCTGTCCACCATCCCGAGGACGTGITTGAAGC
GCAGTGTGAAAATCCAGCACGTCGTGRACCCECCAGACCCCTETGCCETGAGAGGCEGGGCEGCGEEGCCETEGEGCGCTC
GCACTCCCGAGCTCATCGTGGCATGCGCTGAGCCGARAACCACGAGGTAGAGGGAATGAGATC

SEQ ID:74

>TO9R
GAGCTTGATTGTCTGGCCGCGARARCAGGGCAGGCCCGTETCCARCATGATAGTGACCAGGGAGACGACCACATCCATGTA
GGGCCTGGGGAGAGACAGGAGGGAGCGETGEGCTGAGGCCAGCCTAGGTGETGGCCCTGCCTGTAGTCCTGTGGACTGGCT
GATGCCARCAGCCTCAGGTGTGGGCTCCTGCCACCCACCTCGCCTGCCACATCTTGCACATCCCCGAGGCAACTTTCGATC
TGCTGCACTCGGTCACCCGTACTGCCCAGGCAAGGGCTGCCCATACGCACTCTGGACAGGCTGAGTGTCCTGCCCTGTCCC
CCACATAAGGCTGCCGGCCATGECTTCTGCACCTGGETGGGATGCAGACACGCTGACCTGCCTTTCTCTGCEGGGCAGTGGE
GGATGAACCCAGGTTGGACTGTGGCCTTGEGCCAAGTGACCTGTATATGAAACTGGGACARAGCCCATCTTTGGCACGTAGC
CTGTGGGGTGECAGCTGCTCAGGCTTTGGTGACRAGGTGCATGGGATGCCCAGAARGGGAGAGCCCATGGCTGAAGCGCGTG
GGCAGGATTGTGGGGAAGGTGETTGGAATTAGATGCCCAGAGCAAGRATTTATTGGCACAGGTGGGCAGACAGAGGTGACC
AARGGACRAGGTGTAGGTCAGCCAGGTCECTGCTAGCACCTACCTCACTCTCTGGRACCCCATTCCCTTCATCCTARAAGGGGA
TCTCAGAACGTTCCACACACCCCCTCCGCCTCCACCCTGGCCCTCACCCAGECTCACCGCACAGCCAGGTAGCCTGGACAC
ACATCTCCATGAACCACTTGARGGGTGTGGCCTCCATCTTGCCCCCCATGATCATCACCATCTCATCCGTCAGCTTGATGT
CGGGTTCCCAGCCGAGATTGCCGCCCGGCEAGCTTTCARACATGARGCCARAGTCTGCARAACCCCARAGAGCTGCCTGTG
ACTGGGTAGCAGCCAGGGCGGGCAAGGACGAGTGETCTCT T TTGAGGAGTGGAAAAGGACTCTTCAACAGGAGCACCCCCT
CCACCCCCARANGGCAGGTTGTGTITTCTTGGAGACAGTGATGGGETCEGTCETGGGECAGCAGGCAGAGARAGAGAAGEG
AGGAAGTGGAGGAAGGAGCCAAGCTGEEGGCACTGAACCTGGACCAGCCCCACTCCGCCCAGCTCCAGCTTCTGACTCAGAG:
CRATGGCGGCTCTCGCCCCAGCTCCCTEREGCCEEEECCAGGCACCCTCTACAGCAGAACAGCTTGGTGGCCCACAGTTCG
GACCTCAGAGCTGGACCCTGACACTCCTGGCAGGGTGGTCCTGEGCATTCTCCTCTCTGTGEEETGEGGGATCCCTATCCAC
CCCTGGGTGCCGGGGTGARGEEAGAGGAGGETEGCGCTGTGGCTGGCTGACCGATGTGGATGATATGGCCCTTCTTGTCCA
GCATAATGTTGCCGTTCTGTCTGTCCTTGATCTGCAGCAGGAACAGCAGGAGGCTGTAGGCEGCCATGCTTCGGATGRAGT
TGTAGCGGGCCTGTGCAGAGAGCGCCCTGGGCTCARAAAGGCCCTGGGGCCTGTGGECATTCT
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SEQ ID:75

>T10F
ARTCAAACTGGACCCTTATCTTCCACCATATACAARAATTAATGCAAGGTGGATTAAAGATTTAATTGTAAGGCCTCAAAC
TATAAAATCTTARRAGGAAACCTAGGAAATACCATCTGGACATCAGCCTTGGGACATAATTTATAACTARGTCCTCARAAG
CAATTGCAACAAAAAACAAMAACTGACARGTGAGACCTAATTAAACTAAAGAACTTTTGCACAGCAAAAGAARCTATCAAC
AGAATAAACAGACAARCCTACAGAATCGGAGAAAATACTTGCAAACTATGCATCCAACAAAGGTTTAATATCCAGAATCCAT
ARGGCACTTAAACAACTCAACAAACAAARAACARAATAACTTCATTTARAAAAAGACATGAACAGACACTTCTCAARAGAAG
ACATACAAGTAGACAARAAACATAGGAAAAAAATACT TACCATCACTAATCATCAGAAAAATGCARATCTAAACCATAATG
AGATATCATCTCACACCAGTCCAAATGGCCATTAATARAAAGACAAAAAACAACAGAAGCTGGCAAGGCTGTGGAGARAAA
GGARCACTTATACACTTTTGGTGGGARAGTARATTAGTTCAGCCACTGTGGAARGCAGTTTGGAGATTTCTCAARGAACTA
AARRTAGAACTACCATATGACCCAACAATTCCATTACTGGTTAGATACCCAGAGGAARATARATTGTTCTACARAARAGAC
ATGTGCACTTGTATGTTCATTGCAGCACTATTCACAATAGCAARAGACATGARATCAACCTAGGTGCCTGTCAGCAGTGAAT
TGGATAAAGAAAATGTGGTACATATACACCATGGARTACTACACAGCCATAATAGAAGAATGARATCATGTTCTTTGCAGC
AACATGGATCCAGCTGGAGGCCATCATCCTAAGCGAATTAACAGAGGAACAAAAAACCAAATACCACATGTCCTCACTTGC
AAATGAGAGGTATATATAGACATAARCATGGGAACAATGGACACTGGGGACTCCTGGAGGAGGGAAAGAAGTGGCAGGCAA
AGGGTTGAAAAACTACTTATTGGGTACTATACTCACTACCTGGGTAATCCGCTAGTAGGGATCATTTGTTCCCCAAACCTC
AGTATCACATAATATACCCATGTARCAAACCTGCACATGTACCCCCGAATCTARAATAAPAGTTGCAATTATTARAAATARA

ATAAARATAARAGCTAGCAATGAGCCCTATACATGAAAATCAATAARACATAATCATGGCTGTATAGAGGGGCTTGTCATTT
ATAGC -

SEQ ID:76

>T10R
AATTTTACACACACACACACACACACACACACACACACACACAATATCGCTCAGCCTTAAARACATGCTACTAATCGGCTT
TAAGAAAAGAAGAAAATTCTGTCATTTCTGACACCATGGAAGAACTTCAACATTACGTTAGGTGAACTAATTCAGGTACAG
AAGAATACTACAGTATCTCACT TATATATGGAATGTAARAATGTTGAACTCAARAGTAGAGAATGGAATGGTGGTTACCAG
GCCTTGAGAGAGAGGGGTAAAGGTTGGTCARAAGATGCARAATTTCAGTTAAGAGGAAGGACGTACAAGAGATTTATTGTAC
ATCATGGTIGACTATAATTGATAACAATGTGCTTTTTTCTTGACAATTGCTAAGAGTAGAATTTGTTTATGGGCACCAAGCT
TGATTCCAAGTCTTTGCTATTGTGAATAGTGCTGCCATGAACATGCAAATGCGTGTGTCTTTTTGEGTAGAATGATTTGTTT
TCTTTTGGATATATACCCACTAATGGGATTGCTGGGTCARATGGTAGT TCTAAGT TCTTTGAGRAAATCTACARACTGCTTT
CTGTGGTGGCCAAACTAATTTACACTCCCATTAACTGTGTCTAAGTGTTCCCTTTTCTCCATGTCCTCACCAGCATCTGTT
GTTTTTTTGACTTTTTAATAATAGCCATTCTGACTGGTGTAAGGAGGTATGCCATTGTGGTTTGATTTGCATTTCTCTGAT
TAGTAAAATGAAGCATTTTTTGTATGTTTGTCAGCCATGTATATGTCTTCTTT TGAGRAATATCTGTTCATTTATTTTGCC
CACTTTTAAATGAGGTTATTTGGTTTTGCTTGTTCAATTGTTTAAAT TCTTTATCGATGCTGTATATTAGACCTTTGTTGA
ATGTGTAGTTTTGAGAATATTTTCTCTCCTTCTGTAGGTTGTCTGTTTACTCTTTTGATAGTTTATTTTGCTGTGCAGARA
CTCTTTAGTTTAATTGGGCCTCATTTGTCAATTT TTGCT TTCGTTGTACTTGCTTTTGGTGACATTGTCACAAATTCTTTC
CTAAGGTCAATGTTCAAAATGGTGTTTCCTAGGTCTTCTTCTAAAAGTCTTATAGTTTGAGGGTT TACAT TTARATCTTTA
ATCTATCTTAAGTTAATATTTGTATATGGTGAGAGARAGGGGTCCAGT I TAATTCTTTTGCATATGACTAGCCAGCTATCC
CAGCACTATTTATTRAAATAGGCGAGTACTTTCCTCATTGCTTATTTTTGTCGACTTITGTTCAAGATCAGATGGCTGTAGGTG

TGTG

SEQ ID:77

>TL1lF
TCTTTGGGGTATGATTATATGTCTAGGTAAAACTCTTTTARGAAGATGAAGCAGAGAGGATTGAATTGACAAAGACAGCTC
TTTAAAAATTAAGGTTATTTCAAGACTAAGAACATAACTGCTTAATTGCAGGTAATAACAGAAAARACTTGGARATARACA
TCCCATTATTTGACCTCCAAGGCAGAAGACTGGCACCAAGGAAATGGCAGCTTCGTCCCTTTCCTGTCTITGGGCATTGGTA
AMAGGAGTTGTCTAGACATGTTTGATTTCTGTTTCAGCCCTTATTAGTAGTTATGCCATGGCAAATTATTCARTTTCTCTG
ACTCAGTTTCCTTATTCAGARAATGGAARGCATARTTCTTGCCTCATAGGGCCATGAAGATTARATGAGGGGTGTCTTGAAG
TGTCTGGGACATARATCTTCAATAARAAGCTAATTCCTTTTTTTTACAGTTATCTCARACCTTTTAGTGAATTGGTGCTTAT
CAGTGAGCTTTTTAGGTGATGCAAAGACCCTGCTTTGCTCATTTTARGGAACAGTTAT T TTTCTTTCTCCATTTTGAAGTT
TCTTGTTTGCTGCCTGGTTGATATGGTTTGGCTGTGTCCCCACCCATATCTCATCTTGAATTGTAGT TCCCATAARTCCCCA
CATGTCATGGGAGGGACCTGGTGGGAGGTAAT TGAACCATGGGGGTGGTTACCCTCATGCTGTTCTTGTGATAGTGAGTGA
GTTCTCACAAGAGCTGATGGTTTTATAAGGGGCTTCCCCCTTCGCTTGGCACTCATTCTCTCTCCTGTTACCCTGTGAAGA
GGTGTCTCCTGCCGTGATTGTARGTTTCCCGAGGCCTCCCGGCCATGTGAAACTGTGAGTCAATTARACCTCTTTTCTTTA
TAAATTACCAAGTCTTGGGTATTCGTTCAAAGCAGCATGAGARCAGACTAATACATTGGTTTAAATTAGAATGCCAARATT
TAAATAATTTTTATCTTGARTAGTAGATGGAATTAACTTTCTCT TGAARGATATATTTTARARAATTGAACTTACACAGAC
AGTTTTGAAATGGTCTTATTTTAGTTTTATTTAT TTATTTATTTTGAGACAGAGTCTCACAGTGTCGCCCAGGCTGGAGTG
CAATGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCAGGGTCAAGCGATTCTCTTGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCTGGG
ATTATAGGCGCCCACCACCATGCCCAGCTAATTTTTGTGTTE T TAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGT
CTCGAACTCCTGACATCGTGATTC';‘CCCACCTOGGCCTCCCAAAGTCTCAGGATTACAGGCATGAACCACCGCGCCTGGCT
GAAATTGTTTTTATTATAGATGTTGCTTGTGCAGT TI TGTTAGAAGT TCGTGACTTTTAACAGTGATGAAAATACTTCGTC
ATTCAACAGGTTATTTTTCTGCTGGTTGTAGGTTATTTGTARGGAACTGT TAGTCTCCTATCTGGGTGGACATGTAATAGT
ATCAGTTACTGAACCAGAACTTTAAACACCTTTCTGATACTCACACTGGGAGGTCACCAAGTATCTCAGAATAARATGTCC
CAARCTGAACCTACCATGTTCCCAGAARCCCAGCCCTTCTCRARTTCCCAGACT TGGTGAATGGGAGCCTGTCCTTGCAGT
CTTGTAGCCCAARACCTAGGGCTTAAGARCACCTTCTTCCTTACTCCCATATGCARCCCATCAAGTTCCATGCATTTCATC
TCCTAATCTCAAATCCCTTCACCCATCTCCACAGCCACCCCGCTAGTCCGGGCTGCCATTGTCTCTCACTTARAATGTTGT
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TATTGTCTAACTGACCTTCCTGAACCCTTTCTTGCCTCTTTCCAGTTTATTTT CCACACTACAGCCAGRAARAAGCTTTICA
AAATACGCATCTGGTCACCTGCATACCTGTCTCCAGACCACATACAATAAGCCTTCA

-‘SBEQ ID:78
>T11R
TCTGCCAGCGGCTCCCGCGCCAGGTCCTCGAAGCGCACCAGGCGGTAGCGGCCGCGCAGGAAGGETGGCGECTTGAGTGTG
GCGGCCTCGECEATGCGCACCTEGCTGCEECACACCTCGCGAATCAGGCGCAGETGAGGGTCGGCCTCCACCCACTTIGCCG
TPGGTGCECCAGCACGATGCCGTTGTCGCGTGCCAGTATCGGGCCCECCGCCTCCCGEGGAGCGCAGCACGGCCCGCGGGTCG
CGCACCAGGTGCACGATGCGCRGGT TGAGCGCGEEETCGCTGAGCAGCGGGTAGAGCACCTGCAGETTGAAGARGCGCACC
TCCTTGAGCACCACGTGECTGTAGGAGCEECAGEBCCTCCCGGECCAGGCTGAATGGCTEGCCECGTGCACAGTGTCTTGCAT
ACGTCCTGCTTGCTGATGGTGCCTCGGGGARAGGCECTGCAGGCGEGCGGCGAGCACAGCGCEGCGGCTCGTTGCCCAGTTG
BARARGGCGGACAGGTTTCGECTCTGTGCGCATGTAGGCATCARACACGTCCATGTCGCACRAARAGATAGAGCGCATCAGG
TCGCGCACGGCCATGTGCAGCGTTECCECECTGCCCTGCEACAGGGTGETCCACACATGCCACGCGGGCTCCATCAGGTAG
AAGACGTCGGGGTGCTCGCTGARGAGCTGEGCCCAAGAAGGATGAGCCCGAGCGCCACGAGGACAGCACCAGCACGTGCACA
CGATCCTCGCCGCCGGCTGEECATGAGEGCCCTGECCGEGGAGATGATGAAGAGCAGGAGGCAGCTGGTCTEGTGCCAGGAGG
AGCACTGTCACTGTCTTGCTGGAGAACCETGEGCAGCCACATGCGGGCEECTGEEEECCITCGGETGGAGTGEGGCAACTTTA
GGGACCCGGGCCCTCATGCCCATCCCATGCCCCAATTACTGCCCAGTGCCCTCAGGGATCAGCCCTCAGATTCGGCTACCC
TACCCATTGGACTTCCCAAGACTCCCAAGGTCTCAGTCGAGCACTTTCCCAGGAATACGGAGTCAAGACATAGGCCAGAAT
ATAGTCTGTGCTCACAGCAGAAGTCCAGTTGCAGAATARTGTGGGATAT CATCAAACTGTCTACCTACCCACCCACCCACC
& TACTTACATACCTACAGGCTATCTATCTGTAGAGAGAAATACTATGTTTCAAAGAGAACTCCTGTCTTTTGCTTCAGGATA
CCTCTTAGAGAGACCCTTTTAGGTTCTGGAGCTAAAAGGGCTTGATGGGGECTTCGGTGGATGTCAGAGCACCACCAGECT
CGCCGAGGTTGAATCCTGGCTCTGCCACTTCCTAGCCTATGATCTTGCT TATGAAGATCACTTARATCT CTCTGTGACGGA
TCACTTTACCCGTGTGTGAAAGAGGGATAATTCCGGTACCTGGCTCACAGGATCTGGGGGGATTCGEGGGGGTTAT TATAATG
AAGATGGGGEARGGGAACACGCAGT CATGCCCATARCTGAGGAT TGCACCTTT TACAAGGTGTGCTTCTGTATTATATAAT
TTTTTTAACAGGCAGGTATAARACTTTTGTCAGCCAGGCGCGETGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCATTATGGGAGGCCGA
GGCGGGCGGATCACGAGETCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACAGTGAGACCCCATCTCTACTARAAATACARRAA
ATTAGCCAGGCGTGATGGTGGECGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTCAGGCAGGAGRATGGCGTGAACCTGGGAGG
CAGAGGTGGCAGTGAGCTGAGATTGCGCCACTGCACTGCAGCCTGAGTGAAGAGTGAGACTCCGTTTCARAAARAARAARA
AAAACAACAAARARARAACTTTTGTCATTAAAGATAAACAAGTAAATAAAGTGCGACAAAGAACAGCAACTGTTGTCATCAC
TGGTGGCEGAGTGAAGTGCTGTAGGCAGCATGGECTCCAGAAGGAGGETGTCCTGGAG

SEQ ID:79

>T12
TGGCATCCAGCATGGAGCCCACAGCTTCCCTTTGTAGAATTGCCCAGTTGTTGCAGAGTGCTTTGGTCTCAATGGGTCTAA
AGCTCTTGATGATATAAGAGCTTCAACTTCCTTTTCCCTCTCCTCCCCGCAGECTGCACAATGTCCTGGTGAATCACCTGG
GACTTCAGAGCTCTGCCACCCTGGETGTGRAGCTCAGGTCTGCT CTTGGTAGCTTGGTCAGTGTGAAGTACACCGTGATTT
TGGGCAAGCTGCTTAACCTCCCTGGCCCTCCGTTTCCTCATCTGTAGAATGGGGATATTCACAGAACCTACTTGTAGGGCC
ATGGTGAGGATTAAATGATGAACAGTGCTGGCARAACAGGARATGCTATATAAGTGTCCCTAGCAATATACACACCGCACAT
CCTCAGTCACCACGTGTGTTCACTGAGGTATGGGCCATGTGTGGGTGGAATTGTGTTCCCTARARAAGATATGTTGATGTGC
TAACTTGAGGTCCCTGTGARTGCAGGAAACCAAAATATTTCTTCTCARAATAGTGAGGATTGTTAAGT TARAGACACTGAA
AATGCAGGGGAACACTGCCTTGGCCTCTACTTGCCTGATGACAGGCACGAATCCTTCCTTACTTAAGACACATCACTTGCT
TATCAGCCCRGAGARAGCACCTGCAGGCACCAGGARAATCTAGGAACAGATTTTACTCTCTTCCCACATTTTCCCACTTTT
TCAARCACTGAAACTGCTCTCTCCTTTGTCTTGTCACTAGATAGGAT TTATGGCTCTTTGTTARAATATTGTTTAAGCAAG
GCTTCTACGCCACTAGCTTGAGRGAGAARTACTTTTGARACTGAGGCCTCTTCCGCATGATAGGCAGAGCATGCATTAATAC
ATTTCTGCTTGTTTCTCTTTTGTTAATCTGACTTTTGTTTTCCAGAGTGTCTCARAATARGARCATAAARGGGAGGGGAGAAR
ATTATAGTTTCTCCCCTACATGAACTTATTCGGATATAGGGTCTTTGCAGATGTAATCAAGT TAAGATGAAGTCATATTTG
ATTAGGATAGGCCCTAATTARATATGGTTGCTCTCTTTATAAAATGAGARGARGAGACCAGETGTCGTGGCTCACACCTAT
AATCCCAGARACTTTGGGATGCCAAGGCAGGAGGATTGCT TGAGGCCAGGAGTTTGAGACTAGCCTGEGGCAACACAGCARGA
CTCCATCTCCAARAARATTAARAAT TAGCTGGGCATGETGCCATGCACCTGTAGCCCCAGCTACTTGGTGGGCTGAGGCAG
GAGGATCAATTGATCCCAAGAGTTCAAAGCTGCAGTGAGCTATCGATGGCACCACGGCAACCTGGGTGACAGAGCGAGACCC
TGTCTCTTARAGAAGAAAAAAAGAGGAGAAAARAACAGAGACACAGAAAAARGTCCTTGGGATGATARATGCAGRAATTGG
AGCCATATATCCACAAGACARGGAACCACCAGGATTCTTGGGAACTCCAGAAGCTAAGAAGAGGGCATGGAACAGGTTCTA
CCCTAGGGCCTTCAGAGGGAGCGCAGCCCTGCAGACACCCTGAGT TCAGACTTCTGGCCTCCAGAACTGCGAAAGAATAAC
TTTCTGTTGTTACAGCAGCCCTARAGGCACTAGTACAGGTGACATGTATTGCTCTTCTGAAGAGCAGGGTGTCTACAGCGGC
AGAGGTCTGGGTCCTGGCACGTGCCCTTTAGGATTCCAATATCCTTAGGGGCCTGCTGGTGCTGACAGTTCCAGAACCATA
AGACAGAATTCCTGCEGGCCAGTTTGGAAGCAGAGACAGGAAACT GGAAGAGCCCTTAGCCTGTGCTTGGGCTTARAGCCC
TTTAGCTTGTEGCTTTAACTCTGAAACTTCTAGRAGGGCATCTTGCAGGTCAGTGTGAGGTACAGAAGTTGTCACAAGCTTC
CTGGCTCAAAGAARGTGAGACTTCACGAACTTTTCTGGACATCACACCAGCACTTATGAAGTTATCTTGT TAAGCACAGAT
GARATCAGAAATACAGGCATTCACCATCACTTARACAARGCTCAGATTGTAGAGTGCGAGGAAGAATCGGTGGGA

SEQ ID:80

>T13F
CAGATCTCTAAAGTATTGGGTGTGGACTAGAGCTCTGGACGGCCTARAGGARAGGAATGTGCCGGTTCACAGGGACCCGCG
GCTARGCTCAAGGGTARAATACAGCTTTACAAAGCATCT T TAGECTGTTCCTTCCCARACGTGCTTAGARGCGAACAGGGA
AAGGCGGGTGTGTTTTCTCACTGAGCTTCTTCTAGTGGCTGGAATCTGATAGAGTACCAAGTTGTAGGGATATGGATATAT
TTTCCCTTTGGCACTCCATAAAGCTAAATGTTGGGCTGAAARANAGGATGCAGCCTATAAACAAGTATTTTTCCTGARACCA
ACTGCATGAGGARACGCTGCGCTCCCCCTCAGCGAGCAGTTTCTGAAGCCACCTGAGCACAGCTGEGCACTGGCCAGAGCGA
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GCCCTCCACCCTCCCACCACGTATGCCCACCTGCARACCTGGGTTCTGAGTCCCCATGCAGGGGACAGACCTGAARATTCC
AGTTTGTGTCCTTTCAGGTCATCGACAGGAATGACRGCCTGGCAAGCTGCAGTGACTGCACACAGCTACCCTGTGAGCTCC
ACTTGTGTGGGTGCAGGTGEGCERCAGGAGTGTGTGACACAGACAGGCACTCCACCAGGAGGAAACCCACAGCAGRACGTCA
ACCATCGCTTTATTAAGGCTGCGAGTCGGEEGGCTGAGTCATGCACT CCACAGACACCCCCACTGCTCCCARGGTCCACTT
TTGGATGACCCTGARGGCAGAGACTCCTGAGATCTGGGCCACAATCTAGGGTGAGCCACCCACAGTGCCCTGCTGGACAGGS
GGGGTATGCGEACTGCACGGGEGGECCCTCAGCAGGGGTCTTCCTGCCTAGGGTGEGGCTGGCTCCAGTGGGTCCTGGGCT
CAGGCAGGGGGEGETGGCAGGGAGGCAGGGACATCCCCCCGCCCTCTGGCCTATGGCTTTGTTGCCCTATTGCCACCAGCGE
AGAAGCARTGTGCTATACCGTGAGGTGATGAAGAAGAGCCCCGGEAGGGAGCAGGCAGCTCTGTGCCTGEGGCCTGGCCAG
ACCTCRGGGGTGCTGTGGCCCTGCTCCTGTTCCCCCTCAGCTCCTCCCAGCRAATGGGTCTCCTCCAGTGGAGGTCAGTCAC
TCAGAAGTGGACCCGCAGCACGTCTTGGCTAGCAACCGGCCGCTGECAGGCTGTGCACGTCATGGGCAGGGAGCGTTGCTT
CTCACCCAGGCAGGGTCCGCACAGGAGETGGCCCCAGGGCAGCTGETACACCGGCTCCTTTTTGAAGTAGGGAGARAATAC
TCTTTTGCAGGAGGCACATTCGGGGCCCAGGATGCTCCCAGGCTGCTCTGGTAAATCAGGAAGGARAACAGGCCAGGGTTA
GGAAAGCTGCTCCATGGTCCAGGCTGCTCTGAGGGGCAGAGCCTTCCCACCGTGCTGCTGCAGCATCTGGCTTCATCCCTC
CCGAGTCCATCCCAGTCTGATCAGGTAGGGEAGTGGAAGCGGGAGAGGGAGCCTGGGAACCCEGGEGAGGCCTCTTCTCTATC
ATCTTTGACCAAATCTCAGTGCCTCTACGAATGCTTGAGAAGAGCTGGCTTCTGAGGGCAGCAGGCAGGACTGGGCCCTTC
CTCCTGGTCTCCCAGCARGGTTTACTTTCCCCTGCGATAGGTGGCCAAGGCTGGAGCAAGGCACAGCTCACTCTGACARG

SEQ ID:81
>T13R
GAATCTGACCACTCAGTCCCACATCCCAGGATTCAGAGRAAARGAATTCCAGTGAGGGCTCTGGACCCCACACAGCTARGG
CTTCCAGGGTTTAGGCAAGCCCTGAGGGACACCCATCATAATTACCCAGACGGGGGCCCAGCATCCCGCCCCAGCATTCTG
CCTTGCAAGGAGCTCCCTCACCAGGGCTCAGGGAAGGGACAGCCTGCAGT TCCAGCAAGGGAGGCCTGCAGAGTCAGCCAC
AGGTGGCCACTATCGGTTGCTTGGTGCCAACTTAGTGTGAGGGGGCAGGGCCCAGACTCGAGGGTGCCATTACCGTCCCCC
ATCGTGTACTITCTTTTCCTCGTAGCTTGAGTCTGTGTAT T CCAGGAGCAGGCGGATGGAATGGGCCAGCTGGGAGAGATGG
CCCACAGCTCGGGTCAGAGATGGAGGGTCCCTGACTTTGTGACGACTCTGCACAAGGGGAGCCCCATCTCCTCCTCTCGTT
CCTGCCTCACCCGCCCCCACCCCGCACGCCCAGCCACACGCACAGACAGCGGCAAGCACAGACCCCGCTGTCAGGGACAGC
CCTGAAGAGGAACCGTCCCTAGAGCCCGTCCTGCAGCTGCTCCACACTTCCCCGCCCCCACGCACCCCCGTCCCACCGCCC
AGCGGACCCTGGCTCACCCCGCGGATGTTCCAGTACCCCAGTGTCATGGGCATGETGCTGGTTGCTGTGGATTCTGCAGAC
AGGCCTCAGCEGEECEEGGCTCAGCGT TTCTGAGAGGCCCAGAGAGGGTAGAGGEGAAGCLCTTGCTGCEGACCCCECCCCAC
GGCCCGCCCTGCCCCCGAAACGGGCCARTCTGGAGGCCTGGAGCGCGCTCATGGGGCTAGGAGTAGGATCTCCTCCCACCT
CCCAGCCCCGTGGGET TTCAGGAGAGAGATCAGGACGCCCAGAAGCCCAGGGCGEGGGAGARCTGGTTGAGTCCAGGGGTTC
AAGACTGAACTGAGCTATGATCGCGCCGCTGCACTCTAGGT TAGGCAAGAARGARAGGCTCTCTCTARAACAGAGAGATTC
TGAATAAAGTAATAATAGCCTAATARAGAAAAATAACACAAAAGAACAT TTGGTGCTCAGGGATTCACTGGATAAGTTTTC
AAAACTTTTCAATGTATGATAGAGATTGTTATAAACTGCGGACATACGTGGCATGACAGACCTAACGTGGGAAGGACAACA
CAGGCAAGGATGATTATAACTCACTGTCACTTATCAGCCTARATCCARACGTCAGGAATACCGCCTCAGAGAAARGAARAT
GATGTTTTTGTCATAAGTGGTGCTGTGCTCCTAGGGAGCT TGCTGGGTGGGAAGAGAGACAGAAAGGTGGGGAGCAGGGGT
-TGGTGGACT TGGGGAGGGAGGAGAAAGCCCATGTGGARACGTTAGAAT CTGGCGTARTCAGAGGTCTTTGTATTCATTCGT
TTTGTARATTTCTCAAACTCTCATGTTAAATCAARATAAARAGT TARAAARAAADAACTACCAGGACAGACATACACARAT
ATTATTAACTGARATAAATGTTCCATCAARAAGGACTTACCTTAACTACATGAGTTATATTATGATTTCTATTATTATTAT
TATTATTATTTTAATATTAGTATCCATCCAGCACACCACTGGTCTTCAAGTGGAGGTAACTTTGCCCCICAGGGGACATGT

SEQ ID:82

>T14
ATCAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCEGGECATGGTGGGCAGAGACACAGAGGCCAAGGCCCTGCT
TCGGGGACGGTGGGCCTCGGATGAGCATGGCCTTGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGARGGACGGGTCAGGAGGGGCTG
CTGCAGCTGGGGAGGAGGGCGATGGCACTGTGGCANGAAGTGARNTAGT GTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCC
TGGGGTATGGACCCGGGGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGAAGGTATGGTGAGGACCTCAAAAGGACAGCCACTGGAGAGCTCC
AGGCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGGGCCATCCTGTCTCTTTTCTGGGTCTGTGTGCTCTGGGCCTGGGCCCTTCCTCTG
CTCCCCCGEGCTTGGAGAGGECTGECCTTGCCTCETGCARAGGACCACTCTAGACTGGTACCAAGTCTGGCCCATGGCCTC
CTGTGGGTGCAGGCCTGTGCGGGTGACCTGAGAGCCAGGGCTGGCAGGT CAGAGTCAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCC
TGTGCAGGATCTGCCTAATCATGETGAGGCTGGAGGAATCCAAAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTCTTTATTCATGT
GTGCCCATCCCAACAAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGGCAGAAGGCACTGATGGGCTGTGTTCCATTTAGGAAG
GATGGACGGTTGTGAGACGGGTAAGTCAGAACGGGCTGCCCACCTCGEGCCGAGAGGGCCCCETGGTGGGTTGGCACCATCT
GGGCCTGGAGAGCTGCTCAGGAGGCTCTCTAGGGCTGGGTGACCAGGNCTGGGGTACAGTAGCCATGGGAGCAGGTGCTTA
CCTGGGGCTGTCCCTGAGCAGGGGCTGCATTGGETGCTCTGTGAGCACACACTTCTCTATTCACCTGAGTCCCNCTGAGTG
ATGAGNACACCCTTGTTTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTAAGTGGCTTGCCTGAGCCACACAGCAGATGGATGG
TGTAGCTGGGACCTGAGGGCAGGCAGTCCCAGCCCEAGGACTTCCCAAGGTTGTGGCAAACTCTGACAGCATGACCCCAGS )
GARCACCCATCTCAGCTCTGGT CAGACACTGCGGAGTTGTGTTGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCAL
CCTTATCCTCTCCCARAGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGAAG
GRAACATGGGTTCAGGACCCAGATGGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGA

AGTTGGGACAGTCACACCAACTCAATACTGCTGGGCCCETCACACGETGGGCAGGCAACGGATGGCAGTCACTGGCTGTGE
GTCTGCAGAGGTGGGATCCAAGCT

SEQ 'ID:83
>T17 .

GGCGCCACTACGGGAT TAAGCCTGARACCCGRGCGGCCCCEGCCCCCGCCACGGCCECCTCCACCACCTCCTCCTCCTCCA
CTTCCTTATCCTCCTCCTCCAAACGGACTGAGTGCTCCGTGGCCCEEGAGTCCCAGGGGAGCAGCGGCCCCGAGTTCTCGT
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GCAACTCGTTCCTGCAGGAGAAGGCGGCAGCEGCEACCEGGEEAACCEEECCTGGEECAGGGATCGEGECCGCGACTGGGA
" CGGGCGGECTCGTCGGRGCCCTCAGCTTGCAGCGACCACCCGATCCCAGGCTGT TCGCTGAAGGAGCAGGAGAAGCAGCATT
CGCAGCCGCAGCAGCAGCAACTTGACCCARGTAAGTGCARRRGARATTGCCCCCTGATTTATTGCTGARACCTGTARGGCT
CGRATGTGCAAAACTGATAGTTTTACTAACCTATAAAAACGTCTAGACGCCTACCCAAGCCTAGGCGAACRACATGCATCC
ATAAAAAGAGCTTCCCATAACCACCTACCCTGGGCGCTCAGT TAGTACGGTARACAGAGCGCGAGCATTAAGGCTTTTTAT
GATAATTCCCCACAAGTTGTGAAAAGCGACCATCCTTGGTGARATTAATTTAACGACCTCTCTTCCCCACCCTGTGGTCTC
TCCCTGCCTCCCCTCCTCTCCTCTCTCCCCGTCTCCAAACCTCCCTCT TTGTAGACAACCCCGCCGCGAACTGGATCCACG
CTCGCTCCACCCGGARARAGCGCTGTCCCTACACCAAATACCAGACGCT TGAGCTGGAGAAAGAATTCCTCTTCARCATGT
ACCTCACCCGGGACCGGCGCTACGAGGTGECCAGGATTCTCAACCTAACAGAGAGACAGGTCARAATCTGGTTTCAGAACC
GTAGGATGARAATGAAAAAGATGAGCAAGGAGARATGCCCCAARAGGAGACTGACCCGGLGCEETGCTGGCEGGAGCGCTCA |
AGGGCAGCGGATTTGTTGTTGTITGCTGTTT TCCTTTGIGGGTGITTGGTGCTTGATTITCCAGRAAACTCTCCAGCGACTTGG
ACTTCTTCTTCTTTTTTITTTTCTTTT TAGATAGAAGTGACTGTGTGGTIGGTCTCTGAGCTATTTGGGGGACTCTGTATT
TGCTCGTTTACGTGTTGGAARAACCAAGTGECTTTGEGGTTTCEGCCCTATCCCACTCCCTCTCTTTCCTGCTCCATTGGTT
CCTTAAGAAATGCTATATTTTGTGAGTGCAAGCTGECTTGGGGAGCCCTCTCTTGTGTARATGTCCCCCATGT TTCTGAAA
AGTGCTGTAGTTTAGTCCCCTCACCCCCAGCACTGCCCAAACAGGGGCCAAGTGCGCCCCARTTCCAAGAATGARGGCAGA
GCGACAACAGTGCGGACACCCCGGCTGCTAGCCCACGETGAAGCCCEGCGEEEGTTGCCCACCAGTTGCGAARGCCCCCTTT
CCTCAGGGAGCACGCGGGACCTCGGTGGAGATCTCCAGTGAGGCTTAGAGGAGCCCAGEGCCTCGEECEEETTGGGGTTTG
TCCTCAGTGCATTGGACGCGCTGCTCTCTCCCCTGAAGGCTGGECTCECGTGEGCGECCGCEGETGETEGGCCCTCCCGGTT
CCIGCCCGAGGACCAGTTGTARATGTTACTGCTTCCTACTARTAAATGCTGACCTGATCA

SEQ ID:84

>T18
GATCATCTACTAGGTTGAAAGGAGAGRATATGACTTCCAGAACAGCACTGATGCTTAAAAAGGATGCCTCTGGAAGARRAAG
GAGGAAGAGGAGCAAGTGATGEGAGAATACAGTGCEACT TTGGGCACCATAGGGTCATCCTGAGTTTTTCACCARAATCAG
GARCAGCGGCAAAACTGGTTTCACTGAAGAAGACACACGTTTGGAGACATGTGTAGTCTCCAAGGATTCTCACTTAACARA
GCCTATTTCTGTTGTTAARAACCCCTGCATAATGCACCCACACACAAACACAAGGCTTGGTCIGTGTTCCTGGCCACCTAA
AGAAACTGATTCCCAGTAAGTTTRAACCTGAATGRAATGTTTCTGCAAATTCAGCCTCAARATTCCTCCTCTACCTGGCAT
CCCTGGCTTGTARRCTATGTGTCTCATTAGTTCATAAACARAGCAGCCCTGACTTIGCCTTGTACTCARCCACAGCCCTAR
GAGCCAGTAGRATTTGTCCAGAGGTGCTGGGCTTTGGAGCCCAAGTGGACAAAGTCAGACCCCCTTTCCTCAGGGCAARGT
CCTCCCACAGGGCTGGGACCCCARAGGCTATGCTGGAAGCAGGTTCAGCAGCAGGATATCAAGGGGCAAAGCTCCTAATTC
AAAATCTTCCTGGCTTCTGAACAACCATTAGGATGGACAGAGAAAACTTTTGCCCTGCTCTGAGAGGGTCCCACAGGGCTT
TTGGAAGCAGAGCCACCATTGAGARATCCCTTTCAACCTGAGTAGTAAT TCAGATTTTTCTCCCACTCCTGCACAACTTAA
TTTGCTGAATGGAAAATTCAGCCAGAAGTGATGGGCTGCTTGARATCAACARAACTTGACACATTCTTCCCATTTTCATTT
TACTTTATTGTTAAACACATAATTGATC

SEQ ID:85

>STAR AL

GATCRATAGRAGAATGGAGTTTGTGTTTGCTAGCCATAGT TTTGACGTGTGGGAGAGTTGGAGTCTAGRAGGTTCTCTGGA
CGAATGTCGGCTIGTTAACTGCAGGAATTCCTCTGTAAGTCTCTGTCCT TACAGAARATGGCCCGARATTGAANAACCCTA
CTTCTTGGAAAACAGAAATAATTIGTGTAATGAATGTTGCAGGCCCTGTTGGACGTTCCTGTGGAGATATTGGCAATGGTA
GGAGACGATGGTATCACACGTTGGATCGATTAAAAAGAAAAACAGAGTCTCTCCATTTGTGAGTTTCTICTCTTTTAATTAC
TTTTGTTACTTTAACATCCTTAGGATTCACAGACGAAARACAGAGACACCCAATTTTTGTGT TTCGAGACTGTGTCGTGTG
TTGTGTAGTTGGTATCAACCAACTTATATCTGTAATCATTGTTTCTTTTTATTTATTCTCGGTTTGCAGAAACATCCGATG
AGCTTGTCTTAGAGGGACGT TTGTTGTTGTITTCTGEETCTGGTCGTGATGAACTCGAAAGCATTGTGTGTTTGGTTAGTA
GTTTGARRTAGGTGTGTGTATTGTATTIGTATATGCTGCGTTTGTGTTTTAGAGATCATCGTACATARARCACATCATCGT
ACATAACTAAARTTTGAGCTARACTACAAARGARAGTARCCTTCATTT T TAGTCGAACCAGGCCCCAGCTAGECAGCTATC
TCGTAAATAAGATTGCTGGCTTACGATCGTATTCCACGTGGCAATTTATGTGCCGTCGGATTTARATTTGTACGTGGCATGA
GTGTTAGGAGAATGTCCACATGGCTTGTAGTTGTTAGTCCCACGCTCTGAACCAGAGCAACCGGCTCCTTACACGTGTITCG
GCTTAAATCCATTTTTCGAATGAGATTACACTTCTABCCTTGTCTCCCTCTCCCGCTTATACCACCACCACTCTCACACAA
GTCTCTCAAGTCACAAACTCTIGT TTCAAACCAAAAGGGAACT TTCTGTGTGTTGTCEAGT TTTATGGTGACTGTAAACCCT
AGCCAAGCTCATTGTTTGCCTATGAAAATGAGTCTACCGGGTTTCAATACTCTTCCCCACACGGCAACAACGATACCGGTT
TCCATACGGAGCAATAGGACGATGTCGTTTTTTGAGGATC

SEQ 1ID:86

>STAR A2
GATCAARATTTTGGTTTCTTCGCTTTGATTITCITCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCCTCAAGTTCCTTAGAATATCTTTCTC
ATCCATTTITTITGGTTCTTGT T TTGTTAAGTGAACAT T T TAGT TGAT T T TARAGTGCTARACT TARATGCAGCATTTTAC
TAATATAAAATTACGCTCCATTATTGACCTTATATACATAGAACAAAATAATGTTATAATCTTCGACTTTTTTCTAACAAR
TATTAACCAATCATGTCACTAAGAAATTAARARATACTAGTATATAGGAATCTAGTCCATTGTATATATCGTAAACATGGA
CACT‘I‘CACCAA_CGAACATGCATGGGGTC‘I‘TTT‘I‘ATAAGGTTCTTTATACCGAAACCATTGTTTTGGTTT’I‘TATGATAATTG
AGTTAGTTTTGTGGCT I TTCCGT TCARCTAARAGTCTCATTATGTCAACTGCTATTARACCGGCGCACATGGCATGTTTTA
TGAAATTAAGGTCAATTG_GACTCCAACPTTTCAATTATTAAAAAAAAAGAAAAATGATTGTTGTATGCCTTGGCGAAGAAG
AAAAGCCGCTAGCTTTATTCATTATCAAACGAAACAARAACAACRACACATCACTARGAATCTTAAACTCTTAACCTTACA
TCARAGTAACTTTTATTACATTGCATACARGAAAAGAACAALCCAGCATTAT TAGGTTTGAGATTAAACCTGTTCCCACAC
ATATACATAGAGATATGAACTCTACRATTTCARACCAGAGCCTTGAAGTTTCTCCTCAACARTCATGTCGATTTTGTTTTC
CATTTCAGGAGTCATATAACTCTTCCAATCACCAACTTCCCCTTTACGGAAAAAACTCT TGAAACTTACTCCTTCCGACRA
GCTTCCTGTTTTGTTGATC
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SEQ ID:87
>STAR A3

GATCATTAATCGCAGATTTTTACAAGACAGCAGCTTGGAGAGCAACTTACAAGTGTGTTATARACTCTGAACTCRACTTGG
ARGATGTTGACGTTCCAAATGAAATTGGAAGACAAACTATCTTCCCACCARGGACAAGARGGCCGTCTGGCAGGCCAARAA
GGCTACGTATCAAATCCATTGGCGAATATCCGETTCGTATTTGTAGGAGTCCCATTTTTTCCGACTTTATCTTTATTCCGTA
TTTAATTTTCAATTTTATGTGGTTTAACAGAAATCAAAGAGCGTGAAGGTGAAGAT TARCAGGTGTGGCAGATGCAARAAG
ACTGGACACAACAGGACAAGCTGTAGTAATCCAATCTGARGATGTTT TARARATCGGCTATAT TGATAGAACGATGACCATT
TTATTATTGT TTTTGTGTTTGGARATGGTTATTTTTGCATAAAATATGT TGCATTCTATTTTATARTITTAGT TTCGACTT
ATTACATATAAATCTAGTAAGGTAATATATTAGCRAATTACAGATAATGATGAAAAACATGGACAGGTATAGGTGGATARG
ATATAAATAAGGTAGGACTGAATTGTTACCCGTTAATAATGAAAGAATATACGARATACTAAACATTAAATARGGARGTTA
CTAATTATTGGACAACAAAAAGTTTAATTCCTTTARAAAGAAATTGGAATACAGACAGTTTCATTGACCTAATTAAGTACT
TCTTTGARAAAAATCARACTAGGAGAATAGAAGTTGTAAATARTTGAAGGGAAACGTCGATTCGGTGAARAGGTTTTTTAA

TTAGTATTTAAAGGGAAATATCTTCICTTATACAGAATATCTTGCCCCAGAACARAATCGCCTCARATACTAAAAGTGTGTA
CATCTTCICTTGATC

SEQ 1ID:88
>STAR B4
GATCARATTCATATGCTTATTTGTGATTATACTTTGCT TTGATTCAGGAAATCAAAGAAGATAGCTCCACCTTACAGGGTG
ATACTACACAATGACARCTTCAACAAGAGGGAATATGTGGTTCAGGTGTTGATGAAGGTAATACCCGGCATGACTGTAGAC
ﬁ AACGCGGTTAACATTATGCAAGAAGCTCATATCAACGGTTTGGCAGTTGTGATTGTTTGTGCTCAGGCTGATGCAGAGCAA
CACTGTATGCAGCTGCGCGGTAACGGCCTTCTCAGTTCTGTTGAACCTGATGGTGGAGGCTGCTGAARCTAATTARRCTCA
GTATAGATTTTCCCACCTTCCAGGACTCTCTATTTAGTCAAAARCATTTGTTGTTTTAATGTATATARTATCAGAAATTTG
GTACAAGACTGTTACTATATGCAATGAACCTTGCCCCTACATAGATCTGTTGTGAGTPTTAAGTGTTTTCATTTGGAACTT
CAGAATGCAAATAAACARAACTTTATTGAAGTCAAATGGTGTTACAGATGAATCTTTCTGATTCTGTAATCACTAATGTAR
ATGTATCTAAGCAATTGTAAGGGAGTGACGTGTTTCCGTTTCATCTCGCCCAARAAAGCATTCAAACCCAAGAAACCTGCA
GTTTCAAGACATTGATGGGATACCATATAGATGTATCAAGCATCAACCGGAGTAAGAAGCGACTGAATGCCGAAGATAATG
AAAAGCATTCCACCGGAAAGAGCCACCTGCAACAACATAAGAGCTATTTGATC

SEQ ID:89

>STAR AS
GATCCTGTAARACATAAAGTTAGAGATAATTGTCCGATTTGTTTGCCCTTTTAATTTGGAGAGATATGAACCAARAACATA
TTTCGGAATGGGTCCCTTTTTCATCGTGTGTAACAGTTTTACCAAACAGTAATACT TTGTGAAAGTTTTGATTAATTAATG
CAAAAAGATTAGAAAAAAGCGAAACTAATTTTTGGATTACACTAGAAAAAGGTTAAAATCAATAACCAARAAAAGAAARAG
GTTARAGTTACAAAACACACCGGTTTATAGAGTGARATGATTATTGT TCTGTTGAATTGACGTGCCAGCTTAGCATCACCT
TACTATTATCAGTCACCTATATATCACAATTCACAGGCTTCTTGCTYTCTCTCATTGGCTCGTCITCTTCCCTTTCTTCTC
CRATCACCTTAGCTTGCTGATCAGGTAARCTAGATTGGTGTTTCETGTTGTTTTCTTCTCAACTTAGGTGT TTGATTTGAG
AAGTTTTTCTATGTATGTTGGCATGTTGCCTTCGTAGCATTGCATATCAACGGATAGCTTTGAATAGGTAGAATTAATTTG
ATTGATATATGAAAGAATGTTTGTATATATACTCTAGGTCTAGGTTATTGAATATTGAGAAATTTATITIGTTAGGTTTAG
ATGAATTATTCTTCGATGAGTGGTTCAAAGTTCAATTGGCAAGTCTTTTCAATGATTGTAGTATTTTGGTGATGATAAGTA
AGTTGTTAATGACTCTCAAGTCTGAATTCATGTTTTGGTTTTGTTTCCTTGTARAAATGTGAACGTTTTTCTTACAGARGC
TTTCACAAACARAGTATGGTTARTTGAGTGACTAATCCACTAATTCTCTTTTGTTGTTTTATATCGTTTATTAGGTAATGT
TTTTTTTTTTTGGGTGTGTAAAATATGATACTGACTCAAGATT T TATCATATTTCTGARTCCATARGCTAARGTACATTTG
AGAGAAGCAAGAGAGATAGAATGGGCECGTGGACT TAGTGCAGGTGGAGGACARAGTTCTTTGGGATATCTTTTTGGGAGCE
GAGAGGCTCCAAAGCTAGCAGCCGTTAACARAACTCCAGCTGARACTGAGTCTTCTGCTCATGCTCCACCTACTCAAGCTG
CTGCTGCAAACGCTGTTGATAGCATCAARCAAGTTCCTGCTGGT CTCAARTAGCAACTCTGCARACRATTACATGCGTGCAG
AAGGACAARACACAGGCAATTTCATCACGGTATGTCTTTAATTCTTTCGCTGAATCGAGTCCTGTGTGCTGGTTATCGGAT
AGCAAARACATCTGIATCTTTACTTTTCTTAGATTAGT TGTCTGAAAATGAARGRAGATC

SEQ ID:90

>STAR A6
GATCGACTGGTACAATGCTAGAAGCCCTAGAGETTGTAGGTGATAGCCACGATACATCCTTAGGTGATGTAAGTCAACTGA
ATATAAATGGCCATTTACGTAGACTTCATGTCCTAGATGATCCCTCCTATTATRAACGTGAATCTCGGTTTCTTGGTGTGGA
ARACGAAATGATTGATATGTTTTTGTCAGGGAT T TGAGGTGGTGAACAGT CGTTATATGACTAGT TATGATGATGAARGATA
CACCGCCAGGARGTGGATTCAGGACAAAACTAAGAGAGTTCCATAAGAGGTAAATGACGCATTAACTCATGCCTCTCARCA
TTTTGTCGGCATTCAAACAGATGCATTCAAGTCTCTTTTAATAAACACRAGAATCCCATTTGTTTATTGTTTTGTTTGTAT
GCAGTGCGGCATCATTCACAGAACTAGATAGGAATTACCTAACACCGTTCTTCACRAGTAACAACGGAGATTATGATGATG
AGGGTAACATGGAGCAACACCATGGTAACAACATAATTCTCTGATCTCTTGTTTCACTATTATTTTTGTTGTTATTCCGCA
CCCAARAACCATGARATTTACARATTGGGGTTATTGCAGAAGAACGAATCCCAT T TACTAGAAGAGGARATCTAAATAACCGC
GGCTAAGTTTCCGAGATGAGAAATCTAATAGTGTTTTTTCAGCCGGCATATATATGTACATAAARCAAACTGGATGTATGGG
AGGAGGTAGTGACAAAGGAT T TGTTCTAAGCTAGGTTTCTCTATAATATGGTACTGTGTTGTTGGTGTAARCCTGAATGGA
TATTGTTAGGTTGARACTAATTACATTCACACARAGAAAGAARAAAACTTGAAGAAGGCCATGGCTGGTTTATACTGAACC -
ACGAATTTTGTTAGITTTAAACTCTTAGGGAARAATGCTATAATGCCTPTTTTGTCTTGTAGTCGTGTTTGGTTTGAATTAR
ARARARAATAGAGAACGTCACGGCACGCCARAAGTGTGGACCT TGTTTATTCGCCGGAAGTARGTAACCARAAACGCTTCT
AATCTTTCGTTTACARCAAATATCTCTCTCTCTCTCGCTCTCTCTCGCTCTCTCTTTCTTCTTCTTCATCPTCTTTCATGG
CTGTTACTGGCTGGGCAATCACRATCTGARATTCTTTCTTCCTCCTTGTCTCTCTGATTTTCGCCEGAGTTITTGGGGGCTCTT
GTTGTTACACGATGAGTCTGGTGGTTGGTCAGTCTCTGGGTTTAACTCTAGTCGGTGATGGTCTTTCGTTACGCAATTCCA
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ARATAAATGTCGGAAAATCAAAGTTTTTCTCGGTAAATCGGAGGAGATTGGCECGTGCGECCCTGGTACRAGCTAGEGCCTA
AGGAAGACGGAGCGGCGGCAAGTCCTTCCCCATCGTCGAGACCGGCGTCAGTTGTGCAGTACCGACGAGCTGATC

SEQ ID:91

>STAR A7

GATCTATCTTATATTGTTAGTTCATGTT PTGTTTTTARAGACTGTTTTTATGT TT CAATGGTATATTACTGACTGGGGCAGT
AATATIGTTGAAGTCTGTAGATTATGGTCGCATGGCTGAAATACTGGTGCAGAGEECTGCTTCTCCTGATGAATTCACTCG
ATTAACAGCCATCACGTGGGTARGCAGAATAAACCARTGCTTCTGCTTGECGTCTTCCAGTTATATAGATTGGTACTATTTT
GACTTCTCGGGAGATTCATATACTARGAATATCTGCTITTTATTAARTGTTGTAGATAAACCAGTTCGTARAACT TGEGCE
AGACCAGCTCGTGCGTTATTATGCTGACATTCTTGGGGCTATCTTGCCTTGCATATCTGACARAGAAGAGARARTCAGGGT
GGTARGTTTGCTTCTCCTCCTCAGTGATGGARACTGTAGET T T TGTATGCATCTTITTACTTTCTTTGTTITITGATTTTT
ATTTGCATAAGGTTGCTCGTGAAACCAATGAAGAACTTCGTTCAATCCATGTTGAACCCTCAGATGCTTTTGATGTTGGCG
CARTTCTCITCTGTTGCAAGGAGGTTAGTTTTTCTCTATTGTTGTTT T TATATCCGTTTGAATATTATTARATCGCGCCTGT
TTATTTGTGAGTTTTTGCATTGAGCAGGCAGCTATCAAGTGAGT TTGAGGCTACTCGGATTGAAGCATTGAATIGGATATC
AACACTTTTAAACAAGCATCGTACTGAGGTGAAGAARCTCGTTTTTGCTTGGGCATCATTCTTTTCTAGTTAGCCTTTTTG
TTTATCGCGTTATAGCTAAATTGGTAATGCTGCAACAGGTCTTGTGCTTCCTGAATGACATATTTGACACCCTICTAAARG
CACTATCTGATTCTTCTGATGACGTAAGTTCTATCTCCCTGACTGTTCGTTTGATTGCTTGGTGAACTTTATARTATARAG
GTTTGETTTTGTCTAGTAATAAACTTAT TTGATATTTGAACTAT CTGGACT TGGARATATACT TTAGGTGGTGCTCTTGGT
TCTGGAGGTTCATGCTGETGTAGCARAAGATC

SEQ ID:92

>STAR A8 .
GATCATCTTTTTCTAGCTAGGGAATTGCTTATCTCGGTAAGCTAAGAATGT TAGAAACABAGAACTAGGACAGAACGGGAA
ATGGAGAAGGAGGTTAGAATCAAAGAACAGTAAATGCAGRAGGAGGTTAATGTGTATTTCATTCTATCTACATTTTAACTA
ATTGAGTGTATCCAGTCTTATCCATTAATGTAATTACARGAAGAATAGTACCAAGCATGTAGGTTATAGTTTTCACTTTAC
TGGGTGAAGGTTTCTGTAGT TCAAGTGGGTCARAAGTGGTTTGCGGARACATATCTCTAATART TTGATTGAGAGGCTCCT
CGCACTCACATGGACTTARACTTTTGTGTATTATACAAACATGATTCACATACACATCTCGTGTATATTGCARTACATTTG
GTAAATTATCTGAAAATAATAATGAAGGTTTCTTCAAAAGAGGTCCAGGAGCTATTTCCATTAACACTGTTATACTGAACA
GTATACAAAAGARGACTGCAGTGCGAGAATTTATGGAGGATGATAAT GCATTTGAGATATTCTTCTGAACACTTTCATATC
TTTTATGTAAAACATTTTTGATGAGAARATCACCAGTAGTATCCAAACACTTTARTCCAGATGATGCGGAARATGCTTTGTT
TARACCTACTACGAAGTATGCTTAATACTTCATTATTACCAGTTGATC

SEQ ID:93

>STAR AS ‘
GATCTGGTTTCGGTAATTGTTGT T TCCGGGAAT TGAGTATAGARACACAAATACATATTTAACCCTGATGARAGAGGGTGT
AAACTTGTGCAGATAGATGCGAAAACAACGCACGACAAACTTGTGAAGT TGGTGCTCGATGATAAAGT TAGACGARATGTT
GTATCTCTTATTGTTTTGCGACAAATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATGCT TAAGGGARGATGAAAAGTTCAGTCAATT
TACATGTCACCACTGAGTTATACGTTCCAGCARAGACGAAAGGTTCGATAGAAT TACATTACGGT TGAGT TATATGCTTAA
GGGAGAACGAAACGTTCAGTCAATTTACATGTCACGEGCTGAGTTATATGTTCCAGGGARGACGAAAGGTTCGGTAAAATTA
CATTACGGATGAGTTATATGTTTAAGGGAAGACATCTATAARTTTACATGT CACGGCTGAGT TATATGTTCARGGGCARAC
GAARGATGAGTGTARATTATATGTTACGGCTGAGT TATATGCTTCAAGGAAGACGAAAGGTTCGGTAAATTACATGTCACG
GCTGAGTTATCATTCAGGGAAGACGAAAGGTTGTGTAAATTATATGT TACGGCTGACGTACATCACGT TAAGGCTGAGTTA
TAATACAGATCGGAARACAACATTTTICTGGGGAAGACAATATGAAATT TAT TGGCCAAAGAACAACAATCAAATTARGAA
ACGTARAGAATATGTTTGAGGGATACATAGGAGGAAGACGAAACTATATGAAT CARAACATTGATAGRAGTAGAAATATCTC
TAAATAGATCGATTGAGAGGAARACTAAACGAGAGACATATAARATCAAAGTAAARGAGTAGT TATTCT TGATTCAACTCA
AACCTGTAARCAAATCATATARAATTCTATAGATC

SEQ ID:54

>STAR Al0

GATCTGAATGAGATGTGTTGGCGAACGCATATAGTTTTIGTTTCTTGCTGT TCATAACTTTGCTTATGGAATTTTATTTAT
GTCTTTCTCTATACCTCTTTGGACCAGTGTTCCATTTGCAATAGAGAGTCACTCGTGAARAAAACAAATAATGTGTGTGTA
TCAATTATTCCCTCTCGGCCTTATATTTTGTCTTCITT TTGCTAATTATATACTATTGATTTAGATATTTACTTATATTCA
TGACGTCTTCTTCTTATATTCTTATTTAATT TGAAGTTAGAAAATTAACGTTACAACTTACAACTATTAARATTATTGTTAA
TTGGTTTTATAATAAGTATCGCTCITGTCTCCATTCACTTGTCTTTTATTGTCCCCAGTACCAAACTACCAAATACAATTC
ATATTCACTAATTAATTAGTTTGATGCAAAGGATGATGCAATGTTARGAARATTGAAACTCTACCACATTCTAARATGARG
CAACTCTACCATATTTAATTTCTTTAGACT TGGAATAGTCACAATATGAATGCTTAGGTAGTTACGGTTAGTTAGGAGTAT
CACACAGAATTGAAAATACCAAACCACAATTTTAATCAGGTGATTCGGTACTAATTTTTATTAATGAATARAAACATAACC
GAACCAACTCARAAGCAGATATTAACCTGAAAATGAACTCACCAARACAATAATAGARAGACTCARATCGAGCCGGAARCCA
GATTGAGCAACGAACTCATGGGAATATCATATCTATTTATGT CCAGACTAT TARTATACATACCTATGACAARATACTATG
CATGCARTGCARGACTGAAGTAACCATATTTTTT TGGGTAAACCAT TGATAAGCTAAACTTGRATATCCATAGTACTTCAT
CGTACTATGTATCRATAGTATAGTARGT T TGACACRATTACATICAGTTTGATTTTTATCATATARACCTCCCARCAATAT
TTAAAACCGTATCTATATATAAATTTATTTGATTAAATCAGCCTAGARGTTTATAGTTCAGTGCAGATARATTCARATTIT
GATATATATCTTAATTGAATTARCCGICTTTTGGTTAAATTATTGTTACAAGCTTACRAAATCCACTATACACCAAGTTGG
ACTTAGATATCATATATGAGATTAACAGCCGATTACACTTGTACATTGACCTGACCTATACARACGACTACAACTTTATGT
ATATATATTTCTCTATTTTTGGAAACTCGTTTGATTTGTT TTCACATGTCGTGARATTTACAGCTTTGTTTCCTACTCTCA
AAAATAGAGCATAGAGCTGGCTGATCACACTTCAAATTAAAACCAACARCGTATATARRCTATAACCCATGTGAACACARA
AATTTAGACCTTTTTTCAAAACCATTCCAATTTCTAACAAARACAAAATTAGAAATCCTAARATCTGCAAGGTGTATGGRA
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GGCAAARAAGGCTAACAGGATTAAAAACAGTTTACATTAGT TATTCTCTTTAAARATAGAAAGAAGATTTTCGATARARACG
TCGTCGTATCTTCGTCGACGT CTCCGTCTTTAATGGGGGAGCAAAGGGCAAGCGGTGCTTCCTCCTCCACCGACTCATATT
CAACTCCTTCGCCGTCTGCGTCACCGTCTCCATCTCCGGCTCCACGTCAACATGTCACGTTACTCGAACCATCTCATCAAC
ACRAGAAGAARAGCAAAAAAGTCTTCCGAGTTTTTCGTTCGGTTTTCCGATC

SEQ ID:85

>STAR All
GATCTCACTCAAGCTCATGCTCACGTTCAAGGACTTTCCAACCGCAAGGTTATCTTCAACTTGTACTCATTARGGCCTCTC
ARTATTCATGTGTTATGTTCATGTAGATGTCCGGTCCAGTTCAACAACTGTTTCATTGCTTTAGTTGTCACGAGAAATATT
TGTATATATTATTATGGTGTGCAAARCATAGTAABRATGTTGTTCAATTGGCAGATGATGATGATGARAATGGAAAGTGAAT
GGGTTGGAGCAAATGGAGAAGCAGAGAAGGCARAGACGAAGGGTTTAGGACTACATGAAGAGT TAAGGACTGTTCCTTCGG
GACCTGACCCGTTGCACCATCATGTGAACCCACCAAGACAGCCRAGAAACAACTTTCAGCTCCCTTGACCTAARTCTCTTGT
TGCTTTAAATTATTTCATATTGTARATTACTTTCTGCTTTATCGGTTTTACCATTTCGGGAGTCTTTTTTGTGTGCAATCT
GTTTCGTTTGGTAAGCTTGTAGT TTCATGARAGTGAATGTAAGATATGCATTACGTTTGTTGCTGAAGTGAATGTAAGATA
CGCACTATTATATCTCATGATTTTCTAAGAAARCCCTCTTARAACGAAGATGTCTATAGCATTACGTTTCTATTTCCATAT
ARTACGTTAAAATTTATGGTTTTTACGTATAAAATGCAARATAAAGACACAAGTATATCTCCAAAGCAATGTACCGTTGGG
AAARTTTATTAGTACGTTTTCAATTGTCAATGCARATAATTARTGGATGTGATAGTCACAATTAAACATACAATAATARAA
ATGATGATGATGATTCGATGATGTGGTGGGARGGATARATTAAACCGACTT TGGGGCAGTGACAGGCAGTGTCAGTGTCAA
AGACAARCCATTTGTAGTCACTATTTCTATCGAAGGTTGCAAATTGAATGGTGGAGGAGTATCARAACGACACACATACTTG
AADAGATATTTTAATAATATAARAAAATTGGTGATGGCGTAATARCAAACCTAGAGCTAATTATTATCCTTAATGATACCA
AATCTATATGATACGATATTTGTTTTAAAAAGAGTAAAGACTGACACTTGAGATGTGACACTGECGATTTCGCTCACGTCA
CCACTTTTCCCACCTCAAATAACGCTTACGGCTTTATCCATTAATTCTAAGTATAATTTTAAGTGTATTTTTTCTTGCCAA
ATTCRAATATATCTTACTAAATGGATGAACATTATARAATTGTTATCAARACCATTARAATGT TCTTATAATTTCTTTCGTT
CCTCCAATGTCATCCCRAGACTTTTTGACCTAATATATGATATATCTAACTTGCTTTGGAATCGTATGACATATATCTTCA
AATACATATTTCGTATTTTTTTTTCACGAAAACTAATTTAGAARAGTAGAAAACCAGCTATTTTARAGAAAATARAGTGTGT
TTATATATATTCTAARARCAATGCTATAAGAACATAAGACCAAGATATATACAATGTTATTTTATATTTATTATTAAGCATT
AARCATTGAAATTAAAAATATTAAACATGTATACCARAGTAATCAACATTGTAGTTATTACTACTCTCTCTGTTCATTTTTG
TTTGATTGTTTAGAARAAACACACATATTAAGAAAACATATTAAATATTGATTATARATGTATTATTTTTAATGTTTTACA
GTTTTCTATAACTTTAARCCAATGATAATTARCTATTT TTTTAAARAATTACCATTCACCTATACTAACCAATARAGATTA
CATAGAAAACTAAAAAAATTAATCTTTTAAAAACAAATTTTTTTTCTARACAATCARACAAABAGGAACAGAGGGGGAATA
TTATTTTAATTTAATTTAGATTACCATTGTAGTTAGTAATTGATC ’

SEQ ID:96

>STAR Al2
GATCTATTGCTGTTTATGGCAGGCTGTCATTTCAGAAARGAATGGTGGTTTGGGATGTAATGT TGGTGAAGATGGTGGTCT
TGCTCCAGATATCTCGAGGTACATATATTTTTCCTCTCTGATGCTAATCTGCTTGCATCTGTAGATTGTCGAAACTGAGAA
ARCCATGTTATGGTTTGATGGCTTAGTGCCTAATATGTGTAATTGCAACTGTATGCAGCCT CAAGGAAGGTTTGGAGCTTG
TAAARGAAGCTATCAACCGAACAGGGTACAATGATAAGATARAGATAGCCATTGATATTGCCGCCACTAATTTTTGTTTAG
GTAATTTTCTGCTTCCTGGCTAARCTGATTTTTTGCGGCTTCTTGTAGT CATGGATAGTCTTGGTTTGGTTCTCGGCATTGT
CATTCACAATTGGCTAGTGAGACGAATAAGATGTTAAATCATCAAATGTGTAGCCTATCAATATCTTGCTCTTGCAAGTTT
CAACTATGTTATACGTTTTTGTGTATTATTTCTTACCTTGTGGAACTGTTCTTTCCTGAACAGGTACCAAGTATGATTTAG
ATATCAAGTCTCCARATARATCTGGGCAAAATTTCAAGTCAGCGGAAGATATGATAGATATGTACAAAGAAATTTGTAATG
GTATGTCTGGCTCGTCTGARCAATATTTTTTGTGTCTATCTTAGTACTCTTGCAGTATTGTAACGACCAGATTCTCTGTTT
GGTCTCCTTGTGGGTTTAGAT TATCCAATTGTGTCTATAGAAGACCCTTTTGACARGGAGGACTGGGAACACACCAAGTAT
TTTTCGAGTCTTGGAATATGTCAGGTCCARCTCGGTTCCCCTACTATTAACGGTTCACATAGATTTTGTGTTCTTTCAGAT
CACACTGTCTTCTGATTCTTTTCTCAGAGTCAAATATCTAARGAGAGAGACCCTTAAATCTTCTTGTACAATCATTTTCCT
TGTCTARATTCTCAGTGTTARACTCTTGTAGGTGGTAGGTGACGATTTGTTGATGTCAAATTCAAAACGAGTTGAGCGTGC
CATACAGGAGTCTTCTTGTAATGCTCTTCTTCTCAAGGTATTTCGTCCGTCCTATTITGTTTATTACTATGTATTACCTGT
GCACATATTGTATGTTTACTGCCTAAGAACGACAAAGACATAATGTGCATACGGTGATACAGGTGAATCAGATTGGTACAG
TAACAGAAGCCATTGAAGTAGTGAARATGGCAAGGGATGCCCAGTGCGGTGTGGTGACATCTCATAGATGTGGAGARACAG
AGGACTCITTTCATCTCTGACTTATCTGTGGGTCTCGCAACAGGTGTGATTARAGCTGGTGCTCCTTGCAGAGGAGAACGTA
CTATGAAGTATAACCAGGTCTGGATC

SEQ ID:97

>STAR Al3

GATCCATTTCATATACATATTACCAATTTTGGCTTTTATAGGTTTGTATCCAGAAGGCCTTTTCGTGGCTACGATTARGGA
AAATACGAAAACAAAAGTGAATTTTACTACTTTTGTAGCATGGTTTATTCTACTTTATATACCTARGAAATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACTTCGTAGTTGGTACARACTACARAAGATTGTGTTGTTTTTACATGATACTTTAT
AATATCTATATTAATATATTTAGTCGTGTTTAATCAARARAGCACCAGTGGTCTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGET
ACAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCTGETGCAT TGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCATTGGT TGGGTCCATTGCATTCT
TCTGRACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTTCTTTTITTITCCTCGTCAATTAATTTTTTARAGTTTTGTC
TGCCTARARACTTTCTTCTTTTTGATTAATCATATTAAGCATCTCGGCTATARARACCACGGTCTACTAACTTAACATGCA
TTGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGT TCGAGTTAARATGAGAAGCTCACGATTGCATAACGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAARAGTAGCCACTCCAATACAAAATGGTCGATGATGGTGAGTGCGGTGAGACARACCCACCACCACCTCAR
GAAGATATATTTCTCTGGTTAAGRATTTGAATGGT TGACARAGARACGGTCACTCTATATACT TAGARRATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATAACCACTGGATTAATGCCCAGTGARAATAATTGAGTAGCCAAAACATGAATA
TAACAATATCCCAATTTACATACAACAACACAAAGGAGGTTTTACACGATTCTATAGTACARACTCATAACARCARARAAT
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CACACTTTTGTTTAACAGTTGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCT TGTCCAGGGT TT TCACACATAACAATCACAGTARA
TCGTTTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTARCATCTCCGGCTTCCCGACCATCAGCTAAGAACCAGAT |
GCGATC

SEQ ID:98
>STAR Al4
GATCCAGCAACTARGTCTTATGCTCARGTGTTTGCTCCCCACCATGGATGGGCTATACGGAAAGCTGTTTCTCTTGGGATGE
TATGCTCTTCCCACAAGGGCTCACCTACTTARTATGCTCAARGAGGATGGTGAGTTCATCAACTAGTTAATATGCTCAAAG
TGGATGETGTGTTTGATAAACTAGTAGT TTAAGTAGTCAGATTAGTTTCAAGGTCT TCACAGGAT TAGGTAGATATCACGG,
CAATATTTGGCCTGTATAAGTCCTGGTATCATAAGAGAGRACTCTTTGAGATTCACATTGGTTTTAAGTTCATTTGGCAGT
AGGATATTAGATTTTGAATTTTCCAATACTATCTCTGTTTGAGATTTCATAAATCGAGTTTCTTCTTCATTATGTTCECTS
ACGATATTGTTTTTTTCATTTATTTATGAATGTTGTTACAGAGGCGGCGECTARGATACATATGCARAGCTATGTCAATTC
ATCGGCACCATTAATCACGTATCTTGATAATCTATTCCTCTCCAAGCARCTCGGTATTGATTGGTGAAGAGCCTGARAAAR
AGGCATRACTATTGTTACTCTTTAGACAAAATAACCTATGTTCTCACATCAAGCTATGTAATGTCATAACAACAGCGACGA
AATACATTGGAATAAATTGAGTATGTCCTTAATCTGTCGTTTTATCTCTTCTTTTAATARACACAGTTTATCTCATAGTAR
GCAGAAGAAGCTTTACACGGGTTGTAGGAACGTATTAARCGGTTTGTTTCAATTTCACTCTCTTTGGTTTTGARATTCTAG
TATAAACCAAAGTAGTTEGGTGCTTCAAGT TCTGTTACTTATTCAACAAAAAAATATATTATTTTTAATTTTTAATTTICGT
AGGTAAGATTACATAGTAACAAAATGTTAAATTTAACAATGTAAGATTACTATGTAAATGCATGGGCACCAGTAATCACGT
ATCTTGATGATATATATCCCTAATCCAAGCGAGTCGGCATTTATTGGTGAAGAATCTCAAGACTCATAGTCATCGCTAGTT
. AACAATCTTTTTCGGACABRAAGCETCTTCGTTAAAATTCGGCATTATTAACCT TTTTGCCCT TTTAAAATCAGRAAATTTC
TGITTTACTGGTATTTTTCTTTGACGATTCAATTTTTTAGT TGTATTATATATATGAAAGAAGCTTAACTCTCTCTCACAG
CTTGATATGTCAGTATCTAAAACAAGCAATACATAATTTAAT TAAT TTATCATAARATATTTATGAT T AAAAAGTAARGAR
GATAAATATTAAAARGCTAAATGTCTCTTATARTTTAAAAATAAAAATTARAAAGGATTGARRAGTAAAGAAGATARATAT
AAAGAAACTATTAGTATCTTATAAATAAATAAATARACTAAAAATTGAAATATAATTATTTTAGT TTTGAATTAAGAAAAT
ATTAAATATAAAAAAAATTAAACATAAAGAAACTATATATATCTTGTAATTAARAAATTAANAAAARATGAAAAATGAGAA
ARRAAATATAAACTCTTCATCATATAATTAATGAAATTTARAAACTTATTGCTTTTAATTTTTTGTACAATAATTAAGGAA
ATTTAGAAATTAATTATTAATTTTAGAAGARAAATGTTARRATAGTTTAATAGTTTTGATTCACTARATACATGTGTACAT
ATATGATGGTATGAGGATCAAGAAAGTGCCGTARAATGTAARACTTCCAATGT TCCTTAGTGAAAAATGTTAACTTTTCTG
TTGACAAGACGTGTATATAAACATCACCTATACCGGAGAAGAAGAAGACACAARACAAAGTTAAARAGAAGARATTTTTGG
TGCAGTGARTTCGAAGAGCAATATGARGAATATTGET TACAT TATTATAGCCACCTTGCTTGTTGGTCTCCTCCTCATCAT
GGCTCTAGTGGCGAGTTTCTATTGGGCCAAACGACATGTCARATGTTGTGGCGGAGAGGGACTGT CGTCAAAGGATGTGTT
CAATTTACTTATACAATTGGTTGCT TTTATTCTGCTTTGTGGT TTATTTGCTTATTTGGTATTTTTGGTTTAGATTAGTAA
CCTAAAGCCATAGCAGATC

SEQ ID:99

>STAR AlS5
GATCAGCAATTACAGTTGGATGGAAARAGAGAGACGAGAATGTATCTGCTGCTGGTGACTTTARGGTAGGCTGAGTACCAA
ATTGCATTCTGACTGTTCTTACCTCGACCACCTTTCTTACTTTCCCTAGCTCTAATCTTGCTATTACTAGATTGAATCTGG
TGGACTCGGAGCATCAGCTCGTTATACTCGTARACTTTCATCCAARATCTCATGGTCGCATTGTGGGTAGARTCGGARAGGTA
TGTTTTATTGACAATCCCGAGCAACCTARTGTATGATGTGCGAGAGGATAGAAATCATTTTTTAAGTTGTCTTITACATGTG
TGGCGCAA‘I‘CATTGTTCTCATTTTACTTTGGAATTTTTTTTTTAACTTATTCAGCAATGCTCTTGAGATTGAGCTCGGTGG
TGGAAGGCAAATTICTGAGTTCAGTACAGTAAGAATGATGTATACAGTAGCACTCAAGGTAAACTACTCTTTAARACTTTC
GGAGCCATCTTAGCCATTATGCAATCTGCTTATTITCCGGTACTCTTATACTTTGTTTGTAGGGTATTT TCTGGARAGTAGA
GCTACACCGTGGTAGCCAAAAGCTGATTGTTCCCGTGAGTGTTACTTTCTTCCTTTCTTITCTTGTGGTGTCATGTCTGCT
GTCTTCGGATAAGRACCGAACAGATTGTGTCTIAATCTGTGGAGTAGAATATATTAAAARAGCATARACCAATAGAACCAA
AGACCAATCCTAARAGCCTAGGGATGGATTCTAGAGCATTATCCTTGACTCTCTGAAACCTTTACCCAACTCAATTATGGA
CAAAGACAAACATCCGTATTACTCTGGGGAAGTCTTTCACTTTTGACACCTTCATGATGATTATCTTTGAAACGTGCAGAT
TCTACTCTCCGCACATTTAGCTCCAGTATTTGCAACTGGAGCATT CATTGTTCCAACATCTCTTTACTTTTTGT TAAAGGT
GAGTGATTGGACCCTCTABRATATAATCTACTITTGETCTATTGTTATARGCTGTTTACCT TATTAAACATTTTCACTGTTC
CACGCAGAAATTTGTGGTGAAGCCATATTTGCTTAARAGAGARARACARAAGGCCTTGGAGAATATGGAGAARACTTGCGGG
CCAGGTGATTGTTACTTCCGAGTTTGEGTAGCCAAGCGAGATTCCTTGTAATTGTAGATGATC

SEQ ID:100

>STAR Al6
GATCGCTTTCAGTCTATCATGTTTTGAGCCTTATTTTGGGAGCGATGTATTAATATTTTGCCTGTTCTTTATTTTTTGTGT
TGCAGACATACAATGAAGTGCAGCGGTGTTTTCTGACTGTTGGCTTGGT TTACCCTGAGGATTTGTTTACATTTCTTCTITA
ACGTAAGGACATCTTTTGTTTTATGATTATGGCTCTAGTTATTCITTGTATATGTAACGCARRACGGTGGCARTACCTAGC
ACTCATATTAGACTCAAGAACTATTCCTTGCCACACATCTGTGTGATATTTATATGEGGCTTTTTATCTTACATATTTGAAA -
TCCCTGTCTTCCTTGTATACT TTCACCAGARATGCAAGTTGAAAGAAGACCCTTTGACGTI TGGTGCTCTTTGCATCTTGA
AACATCTGCTTCCGAGGTGTATTCTTTTATCCTTCATCAGTATAACTTATCATTCAGAGTTAATTTACCATCCTAACTTAA
TGATGTTGCATTGTGTTCGAAGGTTGTTTGRAGCATGGCACTCAARACGGCCTCTTTTGGTGGATACTGCAAGTTCTTTGT
TAGATGAGCARAAGTTTAGCTGTTCGAAAAGCCCTTTCAGAGGTACTGAGCTGGCGTAGATTTTCTTATTTACTACTARAAT
ATGCATGCTTTAGCATAGTGCTTCTACTTTAATGACAGTTGATC

SEQ ID:101
>STAR Al7
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GATCACGATAATTTTCCTTAATTATCTAATTCTAAGATAGTCTARCCATGAATATTCI TATAATATCTTAACTGTATAGGA
GATTCTATTTTCATCCCTAAATTATATTCGTAATTTTATTCGGATATACTTGCTTTTATTTTCGTCAACAGATATATATAT
ATATATATATATATATTATTTATTTTTAATTTTCATTARAAT TAGTGATTTAATTCTCTATTATTTGTGTACTATATAARA
CAARCAAATGAATCTTATAATGTTTGCTTTTTCGTCCATAAATATTTCCGGGARAAATCGTTAGATATARATCGARCCTAG
TGGTGAGTGACTCACACACATGTGACAATTCCCAAAATAAGTCCCCCACGTACGCTATGTCTGTTTTAGTGTGCATGTAGT
AACTATTATTTACTGATTTAGRATATAACTAGCATTTGGCCCCTATT TAGGGATAACATTGT TTTAGATTATATCTGTTAC
ARCTTTTAACTAAAARATTTTAAAATARAGCAGACAGTATTAATATACAACAAATTTATTATCATTGATCGAAGRATATACA
AAGATTAAGAAAAAGATATAAAGAAGGTACAACTTTTCTACCCAATGAATCAATTGCGATAGGCAATAACTAACAAATCAA
GAGTTTAGAAATATARGAGAGTATAAGTACGAAAATTATGCTGGGTATATACATGTCCGCTTATTTCATCATTAGCTCCAA
CCAATTGTAATGTGTTCTTCTTCTCATCATCAGTAATTCAGTTTACRAACATTCGTTGACACCCAAAGCTTGGAAGTCTAR
ARARARAATGTAAAATGTGCACARAATAAGTARCTACATGACGCAGACGCTGCCTTTGAAACAATATCARAGATATTGCAGAT
ATARAGAAGTAARATAAGAGATGACTTTAARATTGRAGTATTITGCTAT TARTACARRARTCTTGCGTGAARATACAATTGCA
GTTTAATACARAAAAGAAATTGCAGATATAAAGAAGTAAAATAAGAGATGAAAGAAGAATAGTAAAAAGTATGAGAATTAA
TTTACCATCAAAAAAACACTTGAGCTTCGATTAAGATATTARACTCACCCTTGTTTTAAGGCAACTGT TCAGATGAGAAGC
CAARATTTGTCGTTGTICCTTGAGTGTTTGTGAGACGGGAGAATCATAGGCATTGATTGTATTARAAGAATAATCCTATGGA
ARARTGGAGATGTATGAGAGARATCGAATTCAGTCARATAAAGCAGARACARAGCAAAAAARARAARAAACCATAGAAATC
TAGARGAAGGATATATGATTTTCGGATCTATGGARRATTTCTATATATATAAAACAAARTTACAAACAGAAATAGAAGATG
GTAAATTGGTTCATTGAGATGAACAARGTACCTGATTTCTGAGTAATCGATTAATGATGTTGAGARACCCATTTTTGAGAT
TTTACACAGTAGTCATGGAGTTTTTGGARGAGAGAAAGTGGAGATGTGGAGATCGTGGCEGATGAAAGAGAAAATCATTTGA
GRAAGAAACAAAGTTAAATAAAAACGACACATACTATGCGTAAAAATGAAAAAATARAARATAGTACTARGCTGATGTGTC
@ AATCRCTGAATGCATTAGTTATTGGAAARGTGACTGCTGATTTAGTATATTTAGATTAGAGAAAATAAATACTTGTAATCA
TTTITCTTATTAGCAATGT TGAAGTGAAAAAAAAAAGAAGAAAARAGTGTATATTTATCATACTCATAGTGGGARATTGAT
AATTCAAAATTGCTGATAAACGTTATGAAAGAAGGTGGAGGATC

SEQ ID:102

>STAR Al8

GATCTGTTGATTGGTTAARAT CGACGATCTCARCGGCGGAGGAAGTGACGATGAAGGCGCGGCAGAGAGGACAATTAGAGTG
AGATTTCAACCAAGTATCAATACAAGGAACGTGAAACGCGTGGTTGCATTTAGGTAACAATCTCARGCTCTCGTTCTCTTG
AAACTCGCTTAAACAAACAGAGCAATCTGAAGATTCAACAAATCCATCCATCT T TCTGTATTTGTAAACAGTTATCGATTT
AATCAGAGATTCATCGAGTCCATCGCCACCACCACCACCAATCGT TTGATTCGGATTCGTAGCTCCGTTGITGTTGTTGTT
GTTGCTTCCTTGCCAGGTGTARTCTGATGAGATTCTGTTTATAGCTGCGGCGGAGGTAGAGGAGGAGTTGTGGCGACGGCG
GTGGCAGTATTTGGAGATGAGAGTGTAGTAGCTGACGAGGATGAAGGCGCTAGCGAGGATTCCGATGAGAGCGATGAGGAG
AGGAGAGAAATCAGAGGAGGAAGAGTCGTCTTCGTCGTCGAGATAGAAGGARGGAGGAGGAGGGAAGATGACGTAACACCA
TTGAGGGCAATAGACACTGCATACTCCTTGAGAACAGTCTCTGTATGARTCGTATGTTGTACCCCATGGATTAGGGTTTCC
TGTTGARCCCATTATTTGATTGTTGGAGRAAGATAGAGAGAGAGAGCAAGGARGARGATGGAGGTGTCAAGTGTCTCTCTC
CTTTTTCTTTGGGCTCTGCTTTTGTCTGGTAAGTGTCTATTTTTTTATTTCGAGTTAATTGGTATTATTAGAGGAGATAAT
GAATAAATATATATGTTCATGAAAGCTTTTGCATGATGGTGTTAATACTAAT TGAATGATGT TTATAGTGAATGTTCTACT
TTATCARATTTTTATTTCTAGTATGAATAAAGGTGTAGAATTTGCTTTATTCATTTTTATTCTTTAGCTTTCTCTTTATGC
TTCCATTTTTTTTARAGATARATTAATACATTAGTARAATAAATGCAGTTCATTTTTTTTTTTTTTGATTTTATTTTGAGA
ARTGAGAACGTAACATAAGAAGTGTTTTAGTGTTGACGAAATAARAAGAGAGAGAGGGTTTAGTCTATTTCAAGGCATARA
AAAATGGTTGGTGAAGTGTTGACGAAGGTGGAATACTATAACATGGGCCACGTGGATGACAAATTTACTCCTCGACGTATC
TATTAAAGTTGTGGTCAGAAATACAGTACAATTTACCGACTACCTACATGGAAGAAGAATATTTTCATTTCATTTCAACTA
CAGTAGTATAACATTCACGTTATACGATTTTITCATTT T TGTTTTGTAATCARAGTAATGATTTTCCAARRARATCATTGCT
ATGATTCGAATACATACAGT TTTATATTAGTTTACATATTTATGACAACTATAARTACAAAATTTTAATAGTTGTTCAAGGG
ACGATTGATGTGAACTCGCCARCCATATGCCCTACGTACAAAATAACATATTTACATGTAGAAGT TGARAATAATAATAAT
AAARGTGTGATTAAAAACAATTATACARATGCTAACAATAGGCTACGAGATC

SEQ ID:103

>STAR Al9
GATCTIGATGTGTGTTTTGTGTTTTTGTTATTGCAGGATGTATGTTTCATAGTGAGACAGGGCTTAAGAGCTTTGACCATC
CGACTAATATGATGAAGGCAATGCCGAGGATTGATAGTGAAGGTGTTCT TTGTGGAGCTAGT TTCAAAGT TGATGCTTGTT
CTAAGATCAATAGTATCCCTAGAAGAGGAAGTGAAGCTAACTGGGCGCTGGCTAATTCTCGTTGATTTTGCITCTAGTTIC
GTTAACTCTTGCTTCTTTGTTGCGTTTTCTTTTTATGTACTCTTGT TTATGTARATATAGCCT TATGRAGACGATARAGAA
ATAARATTGATTTGCTTCTTCGTGACATAGCAGTCTTTACTTAGACAACTGTGTGATAAATTCGCAATCTCACTCTTTGAT
AGATAAGAGGGAGCGARGRAAGCAGTGGTAAAGACARAACTGTGT TGATTTTGTGAATTTAGAAGTTTACAATAGCARAAA
AGAARCTTTGGTCGACTTTTATCATTCATCGTTCCACATGTCTGTARATTCATCAGGCTCCAATGGGTTTGAGAGTTCATG
CATCTTTCTTCTTGITTTTIGCCTTTATTTTCTTAGCAAATTTCCCAGCTTTATTTCTTTTCTCCARAAGCTCGAARTCTAAAA
GGCAGGAAATTGGAATATATGAGAACTCTGACAGATAATCATATATAGCAATGTGATC

SEQ 1D:104

>STAR A20
ATCGTTTCARAGCATGGTCTAATGATGATCCTGATCTCCGACTGATCCAATARCGGTTAAGCAACGCTGTTTTTGATCCTC
CATTGTTGTTTGCCATCGATCARCACTCAGAAATARGGTAATTAACGCATCTCGAGACTCATTGTTTTAACAATCTTTGTT
TTGTTTCTTCCAAATTATTCTCGTGAATATCCGTAATCTCTCCGTCTTTTAATGAACAACACATATCATATGCTTTTGTTT
GTTTIGTTTTGTTTTTTCAACATTTCAATAATTTTGTCTTTT T TTCT TCCAT TTAATTTGT TTATTTCCTGCTATAATAAA
CGAAAACTATAATTCCATGTAATGT TCGT TGTTGT TCATAGTGAT T TAT CATARCGAGCAACAACATARARATCARGAGAA
TAAGAAATTAGAGTTATGCTGCTTATTTGAATTAGACAAAACCTACT TTTACT TGTTAAGGAAATGAARAGATGT TAATAA
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AGATGAGCACATCGTACGTCECGCACGTGGANGCACTTCTGTACGACGGACCCAGTCCARCTCGAACCCCACACACATAGE
ARAGGTTGTTAAGTTGGCTCGTAGGTGAATTTARTACCTGTTAT T TCCT T TATAGCTGGCTAATTACCTARATTCGATCCA
TAATARCACATTCCTACTATGCCAACATTTARCCCTAGTCARACTARTTAAAACGT TTCTTACT T TTTGGCCTATTARAAC
GTTTCATTATGTTCCGCARATAGTATGAAATATATAAAGATT TTCTAACARAAANTTACTARGAACAGTTAGACTGATTGA
GATTGTTITTATTTCCT M TAT T TAAT T TTCTT I TATTATACTCTGT T TATTTGTGTTTAATAAT TAGGATTCTATTTGTC
TIGTCTTGTTIGCTATAGTTCGAGT T T TG T TCATARAGAATGECG T TTAATACGGCTATGECGTCTACATCTCCAGCGGCE
GCAAATGACGTTTTAAGAGAACATATTGGCCTCCGTAGATCETTGTCCGGTCAAGATCTCGTCTTAARAGGCGGTGGTATA
CGGAGATCGAGTTCCGACARTCACTTGTCT TG TCECTCCGETAATAATAATAAT CGCATTCTTGCTGTGTCTGTTCGTCCG
GGGATGARAACGAGTCGATCTGTGGGAGTGTTCTCGT T TCAGATATCGAGTTCTATARTCCCARGTCCGATARARACGTTG
CTATTTGARACGGACACGTCTCAAGACGAGCAAGAGAGCGATGAGAT TGAGATTGAGACAGAGCCARATCTAGATGGAGCC
AAGRAGGCARATTGEGTCEAGAGGCTGCTTGAGATAAGGAGACAGTGGAAGAGAGAGCARARAACAGAGAGTGGAAACAGT
GACGTTGCAGAGGAAAGT G TGACGTTACGTGTGGTTGTGAAGAAGAAGAAGCTTGCAT TGCGAATTACGGATCTGTARAT
GGTGATTGGGGACGAGRAATCGTTCTCTAGATTGCT TGTGARGGT T CTTGGTCTGAGGCTAAAAAGCTTTCTCAGT TAGCT
TATTTGTGTAACTTGGCT TACACGATACCTGAGATCAAGGGTGAGGAT TTGAGAAGARACTATGGGT TAAAGT TTGTGACA
TCTTCATTGGARAAGAAAGCTAAAGCAGCGATACTTAGAGAGAAACTAGAGCAAGATCCAACACATGTCCCTGTTATTACA
TCCCCGGATTTAGAATCCGAGAAGCAGTCTCAACGATCAGCTTCATCTTCTGCTTCTGCTTACAAGATTGCTGCTTCAGCT
GCGTCTTACATTCACTCTTGCAAAGAGTATGATCTTTCAGAACCAAT T TATARATCAGCTGCTGCTGCTCAGGCTGCAGCG
TCTACCATGACCGCGETGETTGCTGCGGGTGAGGAGGAGAAGCTAGAAGCGGCAAGGGAGTTACAGTCGCTACAATCATCT
CCTTGTGAGTGGT T TCT P TGTGATGATCCARACACATACACTAGGTGCTTTGTGAT TCAGGTAATATGTGTTCAAAGTTAC

D TACTTTCAAGCAAATCCTCTGTTTCCTCACATCATGATC

SEQ ID:105

>STAR A21
GATCTTCTTCTATATATACCGGTATAAGTCAACTGGCGGCTGAACAAAGGTCGTGAGGTARCARAATATGAGACAAATCTA
CAGGTCAGATTGGGTTCTGAATTCTGATAAGGTCTTAAAAAGGAGCTCACCAACCCACAAAACCATGGATTGAACAAGTAC
AGGTCATTGCCTTCATTTTATTCTTTACTTTTCTARGGCTCAAGCTTCCTTTATTGCCTTTAATARCAATATACTAATGAG
TATTTTGCACTCAGTAACAAAATTCAGGAGAGTAATTTTTTGCCCTAACATGTTACTTTTATGTGT TAAGAGTTTAGRATT
TTGGATCTATGATTTTAGTTTTTGTTAGGGAATCATATTCATATAARTARAATATTGCCATTGACTTAATTGTTGTTATTC
ACCTAATTTCTCTCCAAATTTGGTCATTTACCTCAGTTGATTCTATATTATACTTGCTAAGTGTTCTTTGTCTARTTCTCT
ATCATTGTTTGATTTAATAATAACCAAACCTTAAGACT TGGAAGCAARGRAGAGAGAAAATCCCAATTARTTTTTAATAAT
TCAAAGAGAGATATTGAGTGACTTCCACTAATACAAAGAAAGCTTGGTTTGTGCAATATTTTGCGGTTAAGCTATTAATTG
CTGAGGCAACACCTTTTCACACTTTGCTTTCCTTCTTCCAAGTTTTCAACTTTTCTTTCTTACTCTTTCTATTAATCAAAC
TGCAACACAAAAATCATTTGGATAATACATGTTTAGAAGATGATTAAGCTTTAGTTTTATTTCAAGATTATCATAATTGTT
ATCTGTTGTTACCTACATTCATATAATCTTATCAABAACGATAAAGACAAAAAGGGGATACAATATAGGTTTTTATTATAA
AGAAACAGGAAAGAAAGARAAAGGGTTTTCACCAAACGAAATTAGTTCAATCATT TARATTATCTTTATCCTTATGATTAGT
GTCTTTATATCTGTCATATGCTGCTTCTCCTTCCAACTTCCTTTGGATTATATTCTCTTCTCTTTATTTTAATTTCCATTT
GTGGTAGCTGTTTTATTTTTTGTATTTTCACGCCGTGTCCCTTTARAATAATATTAACTACACCACTAATGTTGGAACATG
AAAAACATGAATGAGGTAATTATGATGATGAACCAAATGTTARGGACARGCTCGGTGTAACTARGAAGATAATTAGTGARA
CAGAACAARGTCAATAACTTGTAAGCATTTCAGAATTGAAAATAAAGATAAGGCAGGATGAATATGAATTTAGTARATGGGT
AATGAAAGTGAAAGAAGAAGAGGGARGGGTTGGTTACTGTCTCAAGGGTTTGAAATGGAGACGGTTGCTTGAGAATGAGGA
AAAAGAGTTAGTAAGTTTTTAACTCTCTCTTTCTCTCTCCCTCTCTCTTTTTCAACGTCAATTCCT TTAAGGAATGGCCTC
TCTCTCTCICTGAAAGTGTGTGTGTATATATTAAACGACTCCATTTCTCCTCTGCTTAGACCAAAACTCATCTTCTATACT
GCAACAAAGAAGGAGGAGCCGTTGAGACTACAARATGACTGCAGCAGAAAACCCTTTTGTATCTGACACCTCTTCTCTGCA
AAGCCAGCTTAAAGGTTCTTATTTTITCTTTCTGTTTATTGTTCATCAACCCTTATGAGTAATTTGCTTGATGTTGAGGTTG
TTCTGCTTTCTTTTAARTTCCACT CTGCAGAARRAAGAGRARGAGCTT TTGGCTGCTARAGCTGAAGTTGAGGCTTTGAGAAC
AAATGAAGAGCTCAAAGACAGAGTCTTTAAGGAGGTAACATGCATGATGATC

SEQ ID:106

>STAR A22
GATCCATTAAGAAGCAGCCGCAAAATCGGATTGAGAACAGGAARAGAGGCGGTTARGGCTTATGATGAAGTCCTTGATGGG
ATGGTTGAAAACCATTGTGCCCTTAGCTATTGTTCAACTAAGGAGCACTCGGAGACTCGTGGTTTGCGTGGGAGTGAAGAA
ACTTGGTTCGATTTAAGAAAGAGACGAAGGAGTAATGAAGATTCTATGTGTCAAGAAGTTGAAATGCAGAAGACGGTTACT
GGAGAAGAGACAGTATGTGATGTGTTTGCTTTGTTTGAGTTTGAGGATTTGGGAAGTGATTATTTGGAGACGTTATTATCT
TCTTTTTGACAGARATACATTGAARACTACCGTTGCTAATTTGATAGGTATACATATATAGACATGTATATATTGTATAAT
TATATGTCAAGATTATITATTTATTTTACATTTTTCACAAAARAARAACGTTAATCTATTTTTCTGTCACRAGTGTGTTTTT
ATTCATACTACATACTACAACGCCAATTTAACATGCCARAATATARAACATACATGCGGCAAARGGCCCAACAGCCAGTTTAAA
GARCTTIGTCTGAAGAGARAGT TGTTGTATATATCACAAGGGATATGTGGTAATTGGGAARCATGTTGEGGTTGACACGTGG
GAAATTGAAGGAGATGGAGTTTCCGTCACTGGTAGAATCTTCTAACACTAGAGAGCTTCAATTCAGGTTGARATCGTCAGA
AAACTAATGCAGACGGTAGATC

SEQ 1D:107

>STAR A23

GATCAAAACTTAGTCARATCGTTCCTTCCATTTTCTTTCAGTTTGATTCCACTTTAATGGCGTCATAATCATCTCTTAAAT
CAAACAATGACTCCACTATCTCGTTTCCGATCTCTTGTTACATAAAGT TTTCTGTAGCATTGAGATTGTCCTTTTCGGAAT
TGCTTTTATTTGCGCAGCT TGATGGAAACAACAAACAGTGTAGTAGT TTAGTAGARAGACTGAGAGATAAAACGAAGAGTC
AAGTTCCTAAGTCCATTACTTGCATTAACCGCTTAGAGATATCGCGTATAGCACCATTACACGCARCGATGARTAGCCCGA
AAGGATTTGGACCTCCTCCTAAGAAAACCAAGAAGTCGAAAAAGCCARAACCCGGARACCAAAGTGATGAAGACGACGACG
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ATGAAGACGAAGATGATGATGATGAAGAAGATGAACGTGAGAGAGGTGTAATTCCAGAGATAGTGACCAACAGAATGATAA
GCAGAATGGGATTTACAGTGGGGTTACCACTCTTCATTGGTCTTTTGTTCTTCCCATTCTTTTACTATCTCAAAGTGGGAT

TGAAAGTTGATGTGCCTACATGGGTTCCGTTTATTGTTTCGTTCGTCTTCTTTGGTACGGCTTTAGCTGGTGIGAGCTATG
GGATC

SEQ ID:108
>STAR A24

GATCAGACTGAACTCGTGTACTCTGAGCCTTGCTTCTTGTAGCTCTTTTAGCTTI TCACATTTTCATCAGTATTCACATCAT
TCCTGATAATTGTGCCAGAAGTCCCACGACTATCTTGTTGCTCACTAATGGTTGCTGCTGCAGATGATTCCATGTTGTCCT
CTTGIGAAACCCCAATGCTTCGTCTAGCAACTGTATTTCTTGCACTTCCTGCTTTGCGGTITTTACATTTGGATGATGCAA
CTTTAACTTTAGGTAGCTTCT TTTGAGTAAGATCAATCTCATCTCTACCTAGGACCTGCARATCGATGARATTTGAGTTCA
TTTCAACACACTTGATGACACTATCATAGAAARACARAAAGACCTTGCTGTACCAGAGTGARGAACAGCCTTTACCTTGGCC
TTCACAGGACTAGGTAGAATCTCCGGAGAACAAGGCCTCTGAGTCCATTCAAACATTTCGCTATCAAACATGTCACCTGGA
TTEGGCTTTTGTTGCTCGTCTTCCTGAAACATTCATCGGAARAARAGTAAGATCARAGGATC

SEQ ID:109

>STAR A25
GATCCAARCTCTGCAATGTATATTACGAAGTCGTTTGATATARCACCTCTCTTGATAARAGATGAT TAGAACCTARAGTAA
TTTTAAAATATGGTGARAAATTAGACTCTTGGAGTATATAAATGGCTCAATCTGTATTGCCCGCACCGCCCAAACTCCCAT
GGCAAATCCATTGACGAAACCAAGGTAAAAATCACATGCTTTGAGCGTTTTTTTARAACAGRAGTGTAAGCTTAAATTTTT
TAGTTTAATAGTAGTAACAAATTCAACCTTGTGAAGAGATTTATTAATAATATTAAAATCATTCCCCTAATTATTTGCCTT
GAGTTTCGAGCCTTCTACTGTACCACTCACACATTARARATCATCAGACTATTCARACTTTCTTACATGGTTGATTAGTTC
ATCTCATATATGCTCAGTATCATACTCTTGCAGATTAATTTTTCATTTTAATTATCARCGAATTTTT TATTTAAT TATTCA
TGACCAAAATACATTTATTTTTTTTAAATAAAACAAATAATAARTTTGGAAGTCAARAATACAATCAATAGAAAADALARGT
ATGACAGTGATAGATAATATTTGCAGAATATTATGTGAAAGCTATITTCTCTGTAACAATARATGAGARAATCTTTATTAT
TTTACATGAAAGAAAAAGAAAACAARACAGAGATATTTITCCAGCTGARAAGAACAAACATCTCTCATTGATGTTCAGTGA
ACTTGCACCAAACTTCACTTCTTCTATACTTCTTCATAGCCACAAACTCAGTTCTTTGCAAGARACACADNACTTAAGTATT
CAAAATATCGTCATCATGTTCTCAAGATTCCATGCTCTGTTTCTTCTCCTTGTTCTTTCAGTAAGAACATATARATGTGTA
TCITTCATCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTTCTCATTCTCTTCATTTTCTTCTTCGTCTTCTTCTCARACTCTTGTCTTGCCT
CTAAAGACCCGAATAACCCCAACGGATC

SEQ ID:110

>STAR A26

GATCCTCGATTCTTATCTGGATACAGAAGAARACACCTTTTTGICTTTTAAGTACT CGGAGARATCTGAGGGTATCTTTTT
CTTGAGCAGATGGAGGTGARGTCCTGAGTTGGGGAGCGAGGECGCTCTGGAAGACT TGGCCACGGTCACCAGTCCAGTCTTT
TTGGCATCTTAAGAAGTAACAGGTTTGTTTTACTTAATTTCAATATCGTTTTGTCTCTTTCTCATGCATTTTTTGCTCACA
AGAATTTTCCCATTTCCTCCTTTACTTTATCATGATTCCTTCATAATTTTCTTGTATTGCACTGTAAAGTATCCCCCTGAT
TGCAGTGAGTTTACTCCAAGGCTTATCAAGGAACTTGAGGGGATCAAGGTAATCTAGTGGTGAAGAATATCCACCTTGGAT
GAAGAGTTICTAGT TACCTAGTGGTGGTTTTAATCTTTAGACTTTCATGCTTATGTTTTTCCATTCTTTCTGTCGAGCACT
AGGTCACAAATGTTGCTGCTGGTCTGCTGCATTCAGCATGCACTGATGGTATTGATTTACTTTCTTAAAAGTATGAATGTT
GTGCCATTTACCGARCTTTATGAGGTTTGTTTGCAAATGCAGAGRATGGCTCTGCTTTCATGTTCGGAGAGRAATCTATAA
ACAAGATGGTAAGARAATGTCTTTTTCTTTGATTTCTGTGGTCATATATGTGAAGCTATCTGATGGGARAATACAGGGCTT
TGGAGGAGTAAGAAATGCCACAACACCATCGATTATCAGTGAAGTACCATATGCAGAAGAAGTTGCATGTGGTGGCTACCA
CACATGTGTAGTTACAAGTAATACTCTCTTATTATATCGTTCTTTCTTTGATATTGAGTTTGCTTGTATACTGCAAATGCC
TGTCCTGCTCAAATTTCTTTTTGTTATTCTTTATAGAGGCCCAAAACTGCTCTTTAGTTTCTGCTAAATTTATGAACATAT
TGTGTTTGTAAGATGCTCGATAACARCTCATCGTTTGATGTTTCCTTCGTTTTTGGAAGGAGETGGGGAGCTTTACACCTG
GGGCTCARACGAAAATGGGTGCCTTGGAACAGAGTAAGTTACATACCCCGARRAAATAGAATGTTTCCCCATAAGATGARA
ACAAGGTTCTTGAACTGTACCTATACTCTTATTTCAARAAATTCAGTTCAACGTATGTCTCACACTCCCCTGTGAGAGTTG
AAGGTCCTTTCTTGGAGTCTACTGTATCTCAGGTATCTTGTGGETGCGAAGCACACTGCAGCTATTTCAGGTAGCATCTCTT
TTGAGTARAACATATTTGTTTCCTCTCTCATTGTATAAGT TAATTCAACTCAATTTCTGARACT TGTTTGCAGATAACAAT
GTCTTCACCTGGGGCTGEGGGAGGATCTCACGGCACATTCTCTGT TGATGCGACATTCCTCTGGTGGACRATTGGTTTGTTTC
ATCATCTTATCTTATTGATCAAATCTCTGAAACARCATTTTCAAGTGTCGAAGAGAATARATATGGTATGCTTAATATGTA
GGGCCATGGTAGTGATGTAGACTATGCAAGACCAGCAATGGTGGACTTGGGAAAGAATGTAAGAGCAGTGCATATATCTTG
TGGCTTCAATCATACAGCAGCAGTTCTTGAACATTTTTGAAGACTCGGTCT CAAGT TAATATCATATACAGATGTTTAGTT
TATTCTTGCTTAAACATCTATAGACTAAARARATAATAAGAAATTTACACTATTGAATAGCGATCAATTACACCATTGGTT
CTAACTTGAACAATTTAGTAAATAGGTGGAATATTCTTGTCGTGTARATTATTGATTTTATTTATTTATTTTTGAAAACTA
CAACAAACGATAGAAGAGTTGAGGAAATCTCTTTGTAATCATAATTATGAGAARATTARGATC

SEQ ID:111

>STAR A27
GATCGGAATCATTTTGGGAGT T TGAAGGARCTARACATAATATGCATGTCGAAGTCAACTTATTGCABATAATTTTGAAAT
GATTCTGAATTGGAAATTCATGAAGCTTAATTATTTTATCTARATAAGTTTAATATAGGTTTGAGTGAGATATCGAGATTA
AATGATRAGAGTCTTTCTTCGAGGAGACATTAGAATTCTACACARAAATCGAARATTAATCTAGTCCTTGACAATCAGTTTT
CAATTAATCARAAACCTATAAAATTCAACTCAAAACCAATCGTATGAAACTTCATTATACCATATAATCTGGTTACTTAGC
TTAAATCTCTACCCGGCGATGTTTCATGCTTGAGAGACTAGGTACATAGGACACTAGGAGTACTGCATATATGGTTACCTC
ATGAGTTCTCATCGTAAARTCATCCAATARRAAATGGTTTCCTGCTTAGGTATACGGTATACCATCTTGTATCGT TAARAT
TTATAGCTCAGTTCGTTGCTAACAGTCABRATACGTCTTTCCAGGGTAAARAATGTGGAAATTTGTTCCACTGTAARAACCT
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ARTAATTTTTGACATTAATAATTAAAAGGGATTATAATGTAATATATACARAGATAGCCCGAGACAGAGACGAAGGCCCACA
CATCTTTAACAARAGAACAACAAGCCCGTGACCCCAAAATAARACTAGCTTTCAGATTTATTATTTTTCATCTGACATAAT
TGCAACCGTTAGATTTCATTTCTCAGGTCCCATICTGACTCAGATCCAACCGTCCATATTCCTCTAGTGTCTTCAATAGTT
GGGCCCCTTTTCTTTTTCCTCTCGCCGTACACTCTCCTTCCAGCGCCARCGCCACCGCCCGRGCCACTTCPTCCGCCGGCG
CCACCGCGATTTCCTCGCCGGAAT CCCCTCCTTCGCCECCTTTCCCGTAGACCACGEARAGGATGCTTATGECGTAT TCTC
TCCCTCTACCAGCCAATCTCGCCATCACCGCTACCATCGCCGGCACCGTCATCGCGTGAGCGCGAACCTCCGCCGCTCCTT
CTGCCGTTGTACACATTAGCTCAAGAGCAGCTAAGGCTCGCTCCACCGCTGAGATC

SEQ ID:112
>STAR A28

' GATCGAACTTTGGTAACATGCTTGCTTACTGCTTTCTATTGTCTGCAARAACCTCTGTTCIGGGTGACCTTCTGGCCCCTCT

CTCTCGAAGCTTCAGAACTATGGAGGAGAGAT TGGATAAAGGAGACARRAGGTGTGGTGTGGCGARATGTTAGGGTACCGG
CAATTGTGTATGTATGAGTTGATTTTGTTCTTTTCTCATAAAGAGGATTTAACAAAGGATGAGAARACAAATCCAACTTGA
GTACTACGAGGAGATAARAGCTTTTATTGGGTATTGAGTAT TGACACCTTGT TGARAGTCTGATACATTTTAGACTTTTAC
TGCATATGTCCAAATATTTAGATTTTTTTTTCGTTTCTCAAAAAAGTAACTTGTTTAACAAANARAAATCGTTATTGGGCT
TTTCGTTTCTTTTATATTGGGCCTTGAGCCTTTTTAGCTTTTGTATT TTTAGTCCTTTTCGGGTITTATITATTTATTAATA,
AGATACCARAAACATAACARAAATGTAGTTTTGTATTTTTAACCTAGTCTTTTAAATATTTAAACTTAATTAGAAAAATTC
TATTTAAAATATTATAAAAAARACATGATTTTGTGATTTTCCCATATT TTGTGTAACTATTTTTGACAAGCTTTTGAAACA
ACAAAGACAAAATCCATGTGATAAGGTCGGTCAAAAATCTTGCGTAGTAGAGGAGTTARAGATTTTTGGATGGTTACAATG
GTATACTCTTATTTGATATCCCATCAATGGTATATAGCTTTGAATGGTAGCGACAAGTGAGAGTAARATTTICTCATCATTG
CTARGTTTTATTTTAGGTTCTACATTGTTTCACCCTTCTTAAGTATCCTACTCTCARCTAGAABARAARATTCGTGAGGGCGE
GTTTTATCGGCTGGAATGCAGCTCATGTAGCTCCCACGACGGAGTTTTCTGGCTAAGARACTCGGACACAACGTTGGCCTC
CAATATCTTCAAGGCTTCTTCATTCGTCACCGACCTCGGTGTCTTATACTGACTCACAGAAGAGCCTCTAGACAGAAAGAA
GTTCATGAGCTTGTCGAAAGCGCCAGGCTTAARCAACCTTAATCTCAAGTGGTCCAATGTTCTTATCATTCTTTCGTCCTTT
TCTGTARRCCGCGTCCAGAGACTCCTCAATGGTGAAGCAGCATTCCTCCAAARCATTCTGGTCAAGCTCAAGCTTGGCGTC
CTTGACTTTTCTCCCGAGTTCCCAGTAGAGCACGTAGTGACCTGGATACCAGCAGGAATCCACACGGCTAGTGARATCCAT
GAGCATTAGGTCATGTGGCTCAAGCAGGAGACTCGCGTTAGTCACTGCCTTGAGGAGGTCTTCGTCGTAGGTCTTGTCCAT
GTCGATGCTCAGAACAACTTTCTGTCTTCCCACGAAATGAAACTGTGGCGCATTGTTGTAGAAACCAGTCACTCTTAANAC
GTCCCCTAAACGGTACCTATACAAACCTGTATARAGRAATTTTGATACACATTARGAAAATTATTAACATGTCATTTAGTTT
TGABATTGAGAGAGTAAACRAGAAAAAACACTTACCAGCAAACGTTGTGACAACAGGITCATAATCATGACCGATTTTAAC
ATCGACAAGATCGACTACAACAGGATTCTCTGCGGGATC )

SEQ ID:113

>STAR A29

GATCAGAGTCACAACCATAGGAGT CGGAGACGGCCATGCATGTGTCTTGATAGAAGAATTAACCGGTTCTAAATCTGARAR
CGAATCCGGTCGTCTCGAACCGAAATCRAATAACCGGTCCGGTCARAGAAACGGTTGCACGAGTGAAGGAAACGGTTACGAA
BAACGGAGCCGTTAATATGCGATGACCGAGTGACAAAGGCGAAGCTGACGATGTGCTACGAGGTAGACGTTGACGTTGACGE
TGECAGGTGTGTTAACGGAGATTTARCGGCAGT TAGCTACGGAGGAGETTTGGGTAATTGTGGCGGGGATTGGTGGGAGAA
ATGGGATGGAGTGGTGAGGATGAGAAATGGTGATGACAGCTTGGTACCGTTACGTGGATTTAACGGTGATTAATGGAAATGT
GGTAAGGTTATGGGATGACAACAAAACACTAGTAACGGCGGCATGTGTCTAAATTAGAGRAGTTTCATATTTCGGARAGTT
TTTARATCTTGAGAAGCTTTCTTGGTTTGAAGTGTTTTTTT T TTGTIGGTTGATTAAGTTGTAATTTGTAAATAATTTTCA
CACAAGAGACCAAGAAGGAACGCTTAAATCAATATCAATTGGTGTITGATTCCCAGCTTTTTCTAGTCGAACTTAGGTAACA
CGTCCATTGCGATGATGAATTCGTGACARGGGGCTCAACTATTTGAACACAACAAACAAGTGCGTTTTCTTGTTAAGGCCCA
TCTAAAATTGACTACACACATTTACT TTTAGGCCCATTTTARACTTGACTGTAGCCTGTAGGCATGTATTTGTTCGTGTTA
CTCCCAGCCTCAAACCCGCAARATCCACGAATTCTTCTTACTTAGTCTAGACTCTGGTCTGATC

SEQ ID:114

>STAR A30
GATCTGGCTAATCCGTTITAGCACACAACCAGATGTAACATTGGTTGCAAAGATTATTGAAGAGTCTCGATCTAATGTAACA
CACCTCTGCGCATTCAGGAGTGCTTACGTCAACACATTCCGGGAACGARRAACTGTTAGCGTATGTGTAT TTTAAAGTATT
ACCATATTTCTTTATATCTTCTAGCACCTCCTCACARATGTCACGTGCGTCCTCCGATTCCAARAGCATAATGGTTGCTTCC
GRAGAGCCGAAGGTAGACACCACCCATGTGAGCATTACCAGCACATATGTAAAGAATTGCGCATGCAAGGGTTGCAGCGEC
GTTCCTTGGGGCGATTCGCTCTAAGTGTAGGATAGCTCCCTGGATGTCAGACTCATGTGTAACGAGACGCAGTCCTTCATG
GTAAATAGCCGTGGGGTTACCAGCTTGTAAGCACCGTTTGAAGARGGGTCTATAGCGACCTTCGGAGTTGATGTCATTTGG
ATCGTGCGCCTGCCGCGTAGAAGTCATCGGGATCGTCGCACATGCTGAAAATGTTTGCAT T TTTGAGGACATCCGGACAGTA
GACRATGTCTCTTCCACGAGGACCGGATTTCAACATAGGTCCGAGGTACCACCAACATTTGTCAGCCATTTTCTTGGCTAT
CTTCGCAAGCARATCGTCAGGAATATTTGGGTTTGTCATATTTAGGAGTARGGTGTTTCGAGAARATGRAAATT TGAACACT
TAAATARGCATCATTGAAGATATGGTTGGGTAAGTTATGGT TGTAT TTATTGCAAAGCTATTAAGTGATGATGTGTATTCA
TATTGTCAAATCARAGTAATAGTATTCCATATATAATTTGTTATCGTTGTTATGAGCAACCTCTTTTTATTAACAGCTTAA
AACTAGACGTGTACGTTITACTGACGGTCTTAGTGTACGTCCACATTTACATITCTACATTTACTCAACAAACAGTGTACG
TTGTAGTGTATGTTTTAGTGAACGTCCACATTTACATTTCTACATT TGCCCAACAAACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTCC
ACATTTACATTTCTACATTTGCCCAACARACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTAAGTGTACGTCCACATTTACATTTCTA
CATTTGCCCARCAARCAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTTAGTGTACGTCCATATT TACATTTCTACATTTACTCAACAGA
CAGTGTACGCTGTAGTGTACTATTAGTGTACGTCCATTCATARATATCACCATTTATGAGACAAACCARAGACCTCATACG
TTTGCATGTGTTATTTIT TAGTGTACGTTAGAGT TGATATCTCATGCTAGTGRACGTCCATATCTAGTTTTCCGRAGACARA
GAAAAAACCTCTAAGTALTAT TTGGTAGATGCACGTGTACGGAGTI TGTGGACGCTTAGATTTTARTATCCAAATTTACATT
TACTGCAGTGTCTARATATCATATGTGAATTTGGCTGAAARATATTCARCT TGAGAAACATAACACACCTTGCAAATTTCT
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TARGCAATAATATAATTTCAACATAARACATAAACAACATAGTAGARGGCTTATCATAATTTGARACATGACATAGCGGATA
ACATAAACARACATATAAAGTAGAATGGAATAACTATAGCATTTGACTAACACGCCTGGCACACGACCAGAGGTAACAGCG
GTTGCAAACGTTTTGGAAAGCTCCTGATACCATGTAACAATATARGGCGCARGGAGGCATACTAATTCCATGGCTGGTAGG
ATAAGAGAACGTAGGACCATATGTATTGCTGTATGGAGGGTCAAACTTCTTTATTTCCTCGATGAACTCATCACCCAARAC
TCGAGTGGCAACCGAGTCCAATGGATAATGGTTGCGEGTGAAGAGCTGTAGARACAAGCCEGCCCATATAATCATACCCAGC
ACATATGAATACAATGGCGCATGCAAGTGTTGCATTTGCTCGTACTGGAGCATGACGCTGTARGAGCCTGATGGCTCCATT
GATGTTTCGTTCATGCGTTAGARACACGAATACCITCGTAATACACGGCCGTGGGATTATTAGCTGCAARACACCTTAAGAR
AAATGTTCGATGTCGGCCTTCATCAGCGGATC

SEQ ID:115

>STAR A3l
GATCAAAAGAATCGTACTTGAAATATTTAGTGGAACGCATATGTCAGAGTTACAGATATGGTTTAACTCTTTTTATCTCCT
TTTTTTAATGGTGTTTCTCTTTTTATCTCCTATAATCTTTTGGGAAT TTTTTATTATTAAATATTAATTAAARAGATAARAT
TCTTAGAGARAATCCCAACTGACTTGTTAACTAGTGAGACATATCT TATTTATTCTCTGCTTATCTARAARAGARAATGAAA
ARGAARARARAAGTATATATTAGARGATTAATATAAGT TTAGGGGGARAATGATTATTATTACTAT TTATAAAATTAGTAT
ATTTCAAAATTGTACAATTAATTACTAAGCCTTARAATAAARATGTAARAGAAGATTATCATCARGRATAGTATACCATCT
TTGTTTCAAAAGABAAGTTTACTARAAGAAAAAACTTTTGTTTAATTTCTACTAAAGCTGAARGGAARATGATTGTCAATT
TGTTATTATTATTATTTATATGATAGATTTCTTARGARACGTATAGAGTTAGT TACAAATTCTAAATTAARAATTGTATGA
TAAGATTATCTTAAGAAAGT TATACAATATATTCCTAATTCTARAAGARAATGGTTATTTTTTTGGAATAGATATACACAA
CAAARCAAATTTAGTATAAGAAGATATGTTAGATTAACTAAATARACATCTCAGGCATGARACTGGATTAGEGTTAACCAGA
GGTCCAGAGACCTATATATCTCTAGGCATTAGGGTTTAACTACGGAGCARAGCCTCATAATCAAGTTTATATCTTGCGCAT
CTTTAGCAACCAATCAATTATCTAAGAAGCCATGACTAATACTAATGTTGCTGCTACARAGCCTCTTTCTACTATGGTCGA
TGAATCTCCTAGCCTTCTCCGTGATTGGTGGTGAGACTCTAGATCAATGAT TTTTCTTACTTT TTTCCCATTACTATGTTA
TGTTACGTAACATAAGATGGATTAAACTGAATCTGATCCTCTTAAATTATATTGGTTGCAGTATGAACAAGAACCTACAAT
ACARCTTTGCGATGAACTTCGTCATGATAATCATCAACATTGAAGCAATCT TGTCTATCAGAAACCACGAAAATCACGTAA
GGAAAGATTATTCAACGATTTTGATAATTTCCGGTATGTTCT TGCCTT TCGCCTAT TAAGTTGCGTTTGTTGGETTGGCGC
AATCAGGGATGTGACATTATGTGARCTCGCCTACATCTTCGGACGCAT CAGTCACAACATAGGCTTTATTTTCTTCCTAGA
ACTCCTCTATTGTATTTCTCCCTACTTGGCTCTACTCGTTGGTCTACATGTAGGCCAATGGTATCTAACTTCCATGATTGS
ACTGTCTCTATGGGAAGGAATGCARGCATTACGAACTGATATTTAACCTCGT TTAATAGTARAATCTAAACTTATTTAGCT
GCATATTTTGGTTTAAGGCAATCGAGAATGTCTTAGCATCTAAAGCTTACTTCGTEEGACGCATCTGTCACACGTTCGGCT
- TTTGTATTTICGTCCACCTCCTCTATTCGGT TTCTCCTCACTTGEGCTCTATACTTCGGTCTCCCTTGTTTGCTAGGTTTCG
TAGCCGTCATGATTGCACCAAGT TETCCGTATCAATGGAAAGGCCTATGCAACARAGTGCAAGAGT TACGAGACTGGTGGA
AGCATGTGAATCGACCACAATCCTCGGTTGTTATTGTTCAAGGATCTCCATT TCTAAGATGTGAATTTTAGGACTCTTTTA
TCCCTTTTGCCTTTTAAATTGGAATACCAACGTTTATTATGTGGGTTAGTTATGTGTGTATATGATATACARATCARACAL
CATATATAAGGAGAAGAGATATTGAATGTTGATTCT TAATTTACAGGAACATGARGCTCGGGTCTTTCCGGCAATGCCATC
AATATCCGAGGCGGTGCAGTTTCTTCGTCAGACGAGAAACCAGAGAGTCTAGTATCCTAATTTTGAACARATAGAGCATAA
AGGAACAAGTTATATAGCTTCACATAACCCGAAACATGTTTTAAGTTTCAATATCARAGACAAGATC

SEQ ID:116

">STAR A32 .
GATCTAGACATATGTGTGAGACGTTTCATTGTAGGTATCTGAATGTAAAGCTCARAGCTTTAACCTTTGAACCGATAAACC
TCTAAAGCTCTCTCTTTTCCTTGGATGAGTCTCACAAGTTAAGAACTTCAGTGAAATAATCTGACTTTATTGARCCCAAAC
TTGGGTATCACTGTTTATCTTAGCATTACAGAGTTTTGTTTTTGTTATGTACATTGGATT TGAAGT CTACAATGTTTTTCC
AGGTTTATAAACCGGAAGAATATAGCCGGGTTCTAGCTATCTGTGGTCCTGGGAACAATGGTGGTGATGGTTITGGTGGCGG
CGAGGCATTTGCACCACTTTGGATATAAACCGTTTATTTGT TATCCCAARCGTACAGCCAAGCCACTTTATACTGGACTGG
TCACTCAGGTTTGTGTARCCAGTGCTTAATTTATGGGGGATCTTTGT TAGCTTTCTCCGTTTCTTTACTGCCTGCTGAATT
TGCCTGTTTTTGCTAGTTGGATTCACTCTCAGTCCCTTTTGTTTCCGTTGAGGATCTGCCGGATGACTTGTCAARGGACTTT
GATGTTATTGTAGATGCAATGTT TGGGTTTTCATTCCATGGTAACTATTTTTGTGCATGAATCGTTAGAATTCTTCAAAGC
ATGAAACAATTATAAGAAGTAAATTCATCARACTTTTGAACAGCAAGT TTTGGAATCARAAGTCTCAGAGATGCACCTTATT
CATTTGCATCATGTTTCRAGTTGGCCTTTGAARATCCATTTTTTGCACATGTAGGAGCTCCCAGGCCTCCTTTTGATGACCT
CATCCGGCGATTAGTATCGTTACAGAACTATGAGCAGACTCTTCARAAACACCCAGTCATTGTCTCTGTGGATATTCCCTC
TGETTGGCACGTTGAAGAAGGAGACCATGAAGATGGAGGAATTAAGCCTGATATGTTGGTAAGT CTTAGCCGARATGCTTG
TGTTTCTCTTTTTCTCTTGTACTCATTTGTTACTATCTGATATAATGAARACTACT TTATAAATTGAACATATTTACTCTT
TTTAGGTATCTTTGACTGCCCCAAAATTATGTGCARAGAGATTCCGTGGCCCTCATCACT TTTTAGGTGGGAGATTTGTAC
CACCTTCTGTTGCAGARAAGTATAAGCTGGAGCTCCCTAGTTACCCAGGGACATCTATGTGTGTTAGRATTGGTARACCTC
CCARAGTTGACATATCTGCTATGAGAGTGAACTATGTCTCTCCAGRATTGCT TGAGGAGCAGGTTGARACTGATC

SEQ ID:117

>STAR A33

GATCCCGTTCATGTATTTTTGCCAGTTCGAGTTGGEGTTGGTTCIGT T TACTTTTTCTAGTCCATGTATTTTGCAGACCTA
TTAARACCATTCTGTTTTTTTTTTGGACCAACARRACCCATCCGTTT TTAGATACGAAAATAARAT TTTATTARAACCATT
ATTTTTCTTGGACCATCAARACCCATCCGTTTARAGATACGAARATGAAATTCGAT TGATARATACAABATAARGTTCACCA
AAPCTTAAATAARAAGGCATAGATGGGACCAATGAGARAGAAATTTCTTTTCTCCICAATTTCCCCAAAAATATATARACCT
TAAGTTTACTTTTTTGTTGCAAGGRAAARCATTAATCTTTTTCAACT TTCTAAARACAATCATTTCABACGTTARAGGARAC
CTCCTCCTTTCTTTACGCGTTTGCAATATAACCCARGRAGACCGCTTGTTTGTACAACTTTCCAAAAACCAARACAGTAGTG
TAATARACCTCTGACTICTTTTTTCTTCTCTATTTTTGTGGGTGATAATCAATTCACTCGGTTTGAAATTTCGTCCACTTT
TCRAAGATGAGTGRATGARARAGCCACGARACTTTCCATTTCTTCCTCTGTGTATAACTCTCACTGAGTACGACTTGCCAT
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TTPCTCATCCAARAAARATGTTTATCCAAATACATATTTGTGAACT TTGCTTTTAAACCACTCAAGATTCTTCCCCATGGC
TTCTTCGTCTTCTTCTTCTCGGTCTCGCACCTGGAGATACCGCGTCTTCACGAACT TCCATGGACCTGACGTCCGTARAAC
ATTCCTCAGCCATTTACGTAAACAGTTTAGCTACAACGGGATTTCGATGTTTAATGATC

SEQ ID:118

>STAR A34
GATCCATGCTTTTGAGTTTAAGTGATTTATTTAAGATCCTCTAAACTTITTTITCTTCACTTAGTGGTIGGTTCCAGTCAAT
TTAGCAAGTAAGATGTIGTATGTGTCAATGCTATAACTGTGAATTT TCAGCTATTGTAGT TTGATTTTTGTCTTTGTTAGC
TTCAGGTGTCTTGAATCTGAATCTGTGGCTATAT T TGGTGCTCGETGETCAGCAGGAAGEGAGGEEGATATTGTCAGGGTT
TTARTCTACGICAGATGAATAGAGCARCTAATGTTACTGGCAGTAGARCCAGGGGGTTTATTCTCAGCGTCCGCGTCTGEE
TATAGTAAGGGATTGACCCTTCT TTTCTCTGGTGATAAAGACGTAGATAGGCCCATGAGAGT TGTCCCGTGGAATCACTAC
CAGGTGGTTGACCAAGAGCCTGAGGCTGACCCTGTTCTTCAGCTGGAT TCTATTAAGAACCGAGT TTCCCGCGGTTECGLT
GCTTCCTTCAGTTGTTTTGETGGCGCTTCCGCGGGACT TGAGRCCCCTTCTCCTCTTARAGTTGAACCTGTGCAGCAGTAG
CATCGTGAAATATCATCACCAGAGTCTGTIGTTGTTCTTTCTGARARGGGTAAAGACCARATARGTGRAGCTGATARTGGC
AGCAGCAAAGAAGCTTTCARACTCTCGTTGAGGRGTAGCTTGAAGAGGCCCTCTGT TGCGGAATCACGCTCTCTAGAAGAT
ATAAARGAATACGAGACGTTGAGTGTGGATGGTAGCGAT CTCACTGGTGACATGGCAAGGCGGAAAGTTCAGTGGCCTGAT
GCTTGTGGTAGTGAACTCACT CAAGTTAGAGAATTTGAGCCCAGGTACGTGTGATATGTTTTCCTCTTATTGAGTTGCTTA
AATCCCAATACGAGTTAATTTAAGTAGATC

SEQ ID:119

>8TAR A35
GATCCATTTCATATACATATTACCAATTTTGGCTTTTATAGGTTTGTATCCAGAAGGCCTTTTCGTGGCTACGATTAAGGA
AAATACGRAAACAARAGTGAATTTTACTACTTTTGTAGCATGGT TTATTCTACT TTATATACCTAAGARATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACT TCGTAGTTGGTACAAACTACARAAGATTGTGTTGTTTTTACATGATACTTTAT
ARTATCTATATTAATATATTTAGTCGTGTTTAATCAARARAGCACCAGTGGTCTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGGET
ACAGACCCGGGTTCGATTCCCCECTGGTGCATTGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCATTGGTTGGGTCCATTGCATTCT
TCTGAACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTICTTTTTTTTTCCTCGTCAATTAATTTTTTAARGTTTTGTC
TGCCTARAAACTTTCTTCTTTTTGATTAATCATATTAAGCATCTCGGCTATAAAAACCACGGTCTACTAACTTAACATGCA
TTGSACTAGTTTTAGTGCAGAGTGTTCGAGTTARAATGAGAAGCTCACGATTGCATAACGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAAAAGTAGCCACTCCAATACAAAATGGTCGATGATGGTGAGTCGETGAGACAAACCCACCACCACCTCAA
GAAGATATATTTCTCTGGTTAAGAATTTGAATGGTTGACARAGARACGGTCACTCTATATACTTAGAARATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATAACCACTGGATTAATGCCCAGTGARRATARTTGAGTAGCCAAARACATGAATA
TAACAATATCCCARTTTACATACRACRACACARAGGAGGTTTTACACGATTCTATAGTACARACT CATAACRACARAAAAT
CACACTITTGTTTAACAGTTGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCTTGTCCAGGGTTTTCACACATAACAATCACAGTAAA
TCGTTTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTAACATCTCCGGCTTCCCGACCATCAGCTAAGAACCAGAT
GCGATC
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