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agtatgttgt aactaaagat aacttcgtat aatgtatgct atacgaagtt atacagatcg       60 

 

tgcgatctac tgtggataac tctgtcagga agcttggatc aaccggtagt tatccaaaga      120 



 

acaactgttg ttcagttttt gagttgtgta taacccctca ttctgatccc agcttatacg      180 
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ttcacagtta atgatccttt ccaggttgtt gatcttaaaa gccggatcct tgttatccac      240 
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cgcgtcagcg ggtgttggcg ggtgtcgggg ctggcttaac agtatgttgt aactaaagat       60 

 



aacttcgtat aatgtatgct atacgaagtt atacagatcg tgcgatctac tgtggataac      120 

 

tctgtcagga agcttggatc aaccggtagt tatccaaaga acaactgttg ttcagttttt      180 

 

gagttgtgta taacccctca ttctgatccc agcttatacg gtccaggatc accgatcatt      240 
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ggcagtgcga tcctaataag agatcacaat agaacagatc tctaaataaa tagatcttct      360 
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