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FIG. 14A
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FIG. 14B
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FIG. 14D

PHR-GFP.Selection Gene: (between 5’ and 3’ CRISPR Sites)
ggggccactagggacaggatcggegtcettcactegetgggttecettttecttetecttetggggectgtgecat
ctctegtttettaggatggecttetecgacggatgtetececttgegtecegectececttettgtaggectgeat
catcaccgtttttectggacaaccccaaagtaccecegtetecctggetttagecacetetecatectettgettte
tttgcctggacacceccgttetectgtggattegggtcacctetcactectttecatttgggecagetecectaceee
ccttacctctctagtetgtgetagetettecageccectgtcatggecatettecaggggteegagagetcageta
gtettettectecaacecegggecectatgtecacttecaggacageatgtttgetgectecagggatectgtgtee
ccgagetgggaccaccttatattececcagggecggttaatgtggetetggttetgggtacttttatetgteecegac
gtcegatcgaaccatggacagttagetttgcaaagatggataaagttttaaacagagaggaatetttgecagetaa
tggaccttctaggtettgaaaggagtgggaattggetecggtgeccgtcagtgggecagagegecacategeccaca
gtccececgagaagttggggggaggggteggecaattgaaccggtgectagagaaggtggegeggggtaaactgggaa
agtgatgtcgtgtactggcteecgectttttecccgagggtgggggagaaccgtatataagtgecagtagtegeegtyg
aacgttctttttegecaacgggtttgecgecagaacacaggtaagtgeegtgtgtggttecegegggectggecte
tttacgggttatggececttgegtgecttgaattacttecacctggetgecagtacgtgattettgatecegagett
cgggttggaagtgggtgggagagttegaggecttgegettaaggagececttegectegtgettgagttgaggee
tggcctgggegetggggecgecgegtgegaatetggtggecacecttegegectgtetegetgetttegataagtet
ctagccatttaaaatttttgatgacctgetgegacgetttttttetggcaagatagtettgtaaatgegggecaa
gatctgcacactggtattteggtttttggggecgegggeggegacggggeccgtgegteccagegecacatgtteg
gcgaggcggggcectgegagegeggecaccgagaateggacgggggtagtetcaagetggecggectgetetggtg
cetggectegegecgeegtgtategeceegecetgggeggcaaggetggeceggteggeaccagttgegtgageg
gaaagatggecgetteceggecetgetgecagggagetcaaaatggaggacgeggegetegggagagegggegggt
gagtcacccacacaaaggaaaagggcctttecgtectcagecgtegettecatgtgactecacggagtacegggeg
ccgteccaggecacctegattagttetegagettttggagtacgtegtetttaggttggggggaggggttttatgeg
atggagtttccccacactgagtgggtggagactgaagttaggccagettggcacttgatgtaattetecttggaa
tttgccectttttgagtttggatettggttcattectcaagectcagacagtggttcaaagtttttttettecattt
caggtgtcgtgagaattctaatacgactcactatagggtgtgetgtectcatcattttggecaaagattggeccacca
agcttaccgccatggtgagcaagggegaggagetgttcaccggggtggtgeccatectggtegagetggacggeg
acgtaaacggccacaagttcagegtgteeggegagggecgagggegatgecacctacggecaagetgacectgaagt
tcatctgcaccaccggecaagetgecegtgecctggeccacecctegtgaccacectgacctacggegtgecagtget
tcagccegectaccecgaccacatgaagcagcacgacttcecttcaagtecgecatgecegaaggetacgtecaggage
gcaccatcttcttcaaggacgacggcaactacaagacccgegecgaggtgaagttecgagggegacacectggtga
accgcategagetgaagggecategacttcaaggaggacggcaacatectggggeacaagetggagtacaactaca
acagccacaacgtctatatcatggecgacaagcagaagaacggcatcaaggtgaacttcaagatecgecacaaca
tegaggacggecagegtgcagetegecgaccactaccagecagaacaceeccateggegacggeccegtgetgetge
ccgacaaccactacctgagcacccagteegecctgagecaaagaccccaacgagaagegtgatcacatggtectge
tggagttegtgaccgecgeecgggatcacteteggecatggacgagetgtacaaggaaggaagaggcagectgetga
catgtggcgacgtggaggagaaccctggeccaatggtgggcagectgaattgtategtggeegtgteccagaaca
tgggcatcggcaagaatggegattttecttggeccectetgagaaatgagteccagatactttcagaggatgacea
caaccagctccgtggagggcaagcagaacctggtcatcatgggcaagaagacatggttetectateccagagaaga
accgcccecctgaagggecggatcaatetggtgetgagcagggagetgaaggagecaccecagggagecacacttte
tgtccaggtctectggacgatgecctgaagetgaccgagcagectgagetggecaacaaggtggacatggtgtgga
tcgtgggcggetetagegtgtataaggaggecatgaatcaccectggecacctgaagetgttegtgacacggatea
tgcaggactttgagtccgataccttettteccagagatecgacctggagaagtacaagetgetgeccgagtatectyg
gcgtgetgtcetgatgtgecaggaggagaagggcatcaagtacaagttcecgaggtgtatgagaagaacgattgataac
atatgcctttaattaaacactagttctatagtgtcacctaaatteccctttagtgagggttaatggecgtaggecg
ccagaattgggtecagacatgataagatacattgatgagtttggacaaaccacaactagaatgcagtgaaaaaaa
tgectttatttgtgaaatttgtgatgetattgetttatttgtaaccattataagetgecaataaacaagttaacaac
aacaattgcattcattttatgtttcaggttcagggggaggtgtgggaggtttttteggactectaggacctgegea
tgegettggggtacctaggatatecgacagaaaagecccatecttaggectectecttectagtetectgatattg
ggtctaacccccacctectgttaggecagattecttatetggtgacacacceccatttectggagecatetetete
cttgccagaacctctaaggtttgettacgatggageccagagaggatcectgggagggagagettggecagggggtgg
gagggaagggggggatgcgtgacctgececggttetcagtggecaccctgegetaceccteteccagaacctgaget
gctectgacgeggeegtetggtgegtttcactgatectggtgetgecagettecttacactteccaagaggagaage
agtttggaaaaacaaaatcagaataagttggtcctgagttctaactttggetettcacetttetagtecccaatt
tatattgttecctecgtgegtcagttttacctgtgagataaggeccagtagecagececegtectggecagggetgtge
ctctagggacaggattggtgacg

(SEQ ID NO: 41)
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FIG. 14E

PMMEJ-GFP.Selection Gene: (between 5’ and 3’ CRISPR Sites)
ccaatcctgteectagtggecccactgtggggacgtccgatecgaaccatggacagttagetttgcaaagatggat
aaagttttaaacagagaggaatetttgeagetaatggacettetaggtettgaaaggagtgggaattggetecgyg
tgeccegteagtgggcagagegeacategeccacagteccegagaagttggggggaggggteggecaattgaacegyg
tgcctagagaaggtggegeggggtaaactgggaaagtgatgtegtgtactggetecgecttttteccgagggtgg
gggagaaccgtatataagtgcagtagtegecgtgaacgttetttttegeaacgggtttgeegecagaacacaggt
aagtgecegtgtgtggttecegegggectggectetttacgggttatggecettgegtgecttgaattacttecac
ctggctgcagtacgtgattcttgatccecgagettegggttggaagtgggtgggagagttegaggecttgegetta
aggagccecttegectegtgettgagttgaggectggectgggegetggggecgecgegtgegaatetggtggea
ccttegegectgtetegetgetttegataagtetetagecatttaaaatttttgatgacetgetgegacgetttt
tttctggcaagatagtcttgtaaatgegggeccaagatctgecacactggtattteggtttttggggecgegggegg
cgacggggccegtgegteccagegeacatgtteggegaggeggggectgegagegeggecacegagaateggacy
ggggtagtctcaagctggecggectgetetggtgectggectegegeecgeegtgtategececegeecectgggegge
aaggctggcccggtcggeaccagttgegtgageggaaagatggecgetteececggecectgetgecagggagetcaaa
atggaggacgeggegetegggagagegggegggtgagtcacecacacaaaggaaaagggecttteegtecteage
cgtcgettcatgtgactccacggagtaccgggegecgtecaggecacctegattagttetegagettttggagtac
gtcgtctttaggttggggggaggggttttatgegatggagtttecccacactgagtgggtggagactgaagttag
gecagettggeacttgatgtaattetecttggaatttgecetttttgagtttggatettggtteattetecaagee
tcagacagtggttcaaagtttttttctteccatttcaggtgtecgtgagaattctaatacgactcactatagggtgt
gctgtctcatcattttggcaaagattggccaccaagettaccgecatggtgagcaagggegaggagetgttcace
ggggtggtgcccatectggtegagetggacggegacgtaaacggecacaagttecagegtgtecggegagggegag
ggcgatgccacctacggcaagectgaccctgaagttcatetgecaccaccggecaagetgecegtgecctggeccace
ctcgtgaccaccctgacctacggegtgecagtgettcagecgetaccececgaccacatgaagcagecacgacttette
aagtccgccatgcccgaaggcetacgtccaggagegecaccatettettcaaggacgacggcaactacaagacecege
gccgaggtgaagttcgagggcgacaccectggtgaaccgecatecgagetgaagggcategacttcaaggaggacgge
aacatcctggggcacaagetggagtacaactacaacagecacaacgtctatatcatggecgacaagcagaagaac
ggcatcaaggtgaacttcaagatccgeccacaacatcgaggacggcagegtgcagetegecgaccactaccageag
aacacccccatcggegacggecccgtgetgetgeccgacaaccactacctgagcacccagtecgecctgagcaaa
gaccccaacgagaagcgtgatcacatggtectgetggagttegtgacecgecgeegggatcacteteggecatggac
gagctgtacaaggaaggaagaggcagcctgectgacatgtggecgacgtggaggagaaccctggeccaatggtggge
agcctgaattgtatcgtggeccgtgtecccagaacatgggecatecggcaagaatggegattttecttggeceectetg
agaaatgagtccagatactttcagaggatgaccacaaccagcteccgtggagggcaagcagaacctggtcateatg
ggcaagaagacatggttctctatcccagagaagaaccgeccecctgaagggecggatcaatetggtgetgageagg
gagctgaaggagccaccccagggagcacactttetgtecaggtetetggacgatgecctgaagetgaccgageag
cctgagctggccaacaaggtggacatggtgtggategtgggeggetetagegtgtataaggaggeccatgaateac
cctggccacctgaagetgttegtgacacggatcatgecaggactttgagteccgataccttetttecagagategac
ctggagaagtacaagctgetgecegagtatectggegtgetgtetgatgtgecaggaggagaagggcatcaagtac
aagttcgaggtgtatgagaagaacgattgataacatatgcctttaattaaacactagttctatagtgtcacctaa
attccctttagtgagggttaatggccgtaggecgecagaattgggtccagacatgataagatacattgatgagtt
tggacaaaccacaactagaatgcagtgaaaaaaatgctttatttgtgaaatttgtgatgctattgetttatttgt
aaccattataagctgcaataaacaagttaacaacaacaattgcattcattttatgtttcaggttcagggggaggt
gtgggaggtttttteggactctaggacctgegeatgegettggggtacetaggatateggatggggettttetgt
caccaatcctgagg

(SEQ ID NO: 42)
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FIG. 17B

Phenotype of GFP+ pan T cells (Day 11)
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FIG. 18A
pHR only



