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Fig.1:

Cell binding EC50
Antibody

[ng/mi]
MAB-16-0262 6,3
MAB-16-0346 49,5
MAB-16-0451 8,9
MAB-16-0489 3,2
MAB-16-0484 21,9
MAB-16-0464 3,0
MAB-16-0267 3,4
MAB-16-0406 6,6
MAB-16-0400 5,8
CP-870-IgG1-LALA |14,5
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Fig. 2:
HEK-Blue™ EC50
Antibody
[ng/ml]
MAB-16-0262 1957
IMAB—16—0346 6243
IMAB-16-0406 1235
IMAB-16-04OO 2168
|MAB-16-0451 2267
|MAB-16-0489 1127
IMAB-16-0464 1437
!MAB-16-0267 2333
!MAB-16-0283 1445
IMAB-16-0325 2211
|MAB-16-0377 900
IMAB—16—0386 1386
IMAB—16-0388 576
Fig. 3:
Antibody 0D at 450 nm
MAB-16-0262 0,11
MAB-16-0346 0,09
MAB-16-0451 0,13
MAB-16-0489 0,01
MAB-16-0484 0,07
MAB-16-0464 0,09
MAB-16-0267 0,10
MAB-16-0406 0,07
MAB-16-0400 0,08
CP-870-1gG1-LALA 2,54
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Fig. 4:
Cyno-CDA40 ELISA
Antibody
EC50 [ng/ml]
MAB-16-0262 11,9
MAB-16-0346 8,2
MAB-16-0451 10,4
MAB-16-0484 31,8
MAB-16-0464 8
MAB-16-0267 7
MAB-16-0406 11,1
CP-870,893 8
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Fig. 5:

a)

Antibody IL12p40 [ng/ml]
MAB-16-0262 >24,0
lhﬂAB—16—0267 1,9
lhﬂAB-16-0283 1,7
lhﬂAB-16-0346 9,5
|hﬂAB-16-0325 1,2
'MAB—16—0377 0,8
IMAB-16-0386 0,9
lMAB-16-0388 0,9
IMAB-16-0406 17,0
|MAB-16-O4OO 11,1
IMAB-16-0451 >24,0
lMAB-16-0489 8,3
lhﬂAB—16—0484 4,6
MAB-16-0464 >24,0
IgG1-LALA control {0

b)

24,0

1L12p40 [ng/ml]

Dendritic cell IL12p40 release
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24,0
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Fig. 6:
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Secreted IL-12p40 by anti-CD40 treated dendritic cells [ng/ml]

Antibody S5ug/ml antibody |1,7ug/ml antibody |0,61g/ml antibody {0,2ug/ml antibody
MAB-16-0262 55,2 81,5 81,8 35,8
MAB-16-0451 81,7 207,7 164,0 57,9
MAB-16-0489 13,4 17,7 10,3 2,8
MAB-16-0484 6,8 7,8 3,5 0
MAB-16-0267 2,5 2,6 2,1 0
MAB-16-0406 15,4 34,7 24,7 11,8
CP870-IgG1-LALA 11,6 2,1 1,2 0,7
CP870-1gG1-V11 76,1 72,2 77,5 26,1
CP870-1gG2 5,7 5,8 0 0
CP870-1gG1 32,0 31,5 0 0
Control IgG1-LALA [0 0 0 0
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Fig. 7:
IL12p40 release EC50
Antibody
[ng/ml]
MAB-16-0262 416
MAB-16-0406 380
MAB-16-0400 392
MAB-16-0451 659
MAB-16-0489 743
MAB-16-0484 388
Fig.8:
PBMC TNF-alpha release
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Fig. 9:

Antibody pulse chase cellular assay

i condition not allowing internalization

conditions allowing internalization
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Fig.11:
FACS Coreceptor analysis (FOI over isotype antibody treatment)
Experiment HLA-DR CD86 CD80 CD83 CD54 CD95
CP8701gG1 LALA 1,3 1,3 1,1 n.a. n.a. n.a.
CP8701gG2 6,1 3,9 1,9 n.a. n.a. n.a.
MAB-16-0451 11,5 16,6 3,8 n.a. n.a. n.a.
MAB-16-0262 10,7 13,0 3,2 n.a. n.a. n.a.
Donor 1
MAB-16-0464 10,9 7,5 2,4 n.a. n.a. n.a.
MAB-16-0406 8,3 7,5 19 n.a. n.a. n.a.
MAB-16-0267 1,0 1,2 1,0 n.a. n.a. n.a.
CDA40L 8,8 7.4 1,8 n.a. n.a. n.a.
CP8701gG2 5,5 5,7 2,2 7.4 n.a. n.a.
MAB-16-0451 5,5 9,9 3,5 5,8 n.a. n.a.
MAB-16-0262 6,2 11,4 3,7 7,4 n.a. n.a.
Donor2 Iy aB-16.0464 7,2 9,6 2,8 74 n.a. n.a.
MAB-16-0406 6,3 8,2 2,2 6,5 n.a. n.a.
MAB-16-0267 0,8 0,9 0,8 0,7 n.a. n.a.
CP8701gG1 LALA 2,2 2,8 1,4 2,4 1,8 1,2
CP870 1gG2 3,6 7,5 2,0 4.4 3,0 1,4
MAB-16-0451 3,4 19,3 4,1 4,2 1,9 1,5
Donor 3 MAB-16-0262 3,2 17,2 3,5 4,6 2,7 1,5
MAB-16-0464 4,2 16,3 3,2 4,2 2,5 1,5
MAB-16-0406 3,0 12,2 2,7 4,0 2,1 1,5
MAB-16-0267 1,3 1,6 1,3 1,2 1,2 1,1
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Fig.12:
ELISA [ng/ml] Cytometric bead array [ng/ml]
1L12p40 1L12p70 IL-1b IL-6 IL-10 TNF-a IL-8
CP870 IgG1 LALA 0,0 40,5 1,7 0,3 0,3 0,0 0,1
CP870 1gG2 11,3 60,4 1,6 0,2 0,0 0,2 0,0
MAB-16-0451 124,3 464,1 26,9 2,9 7,4 17,6 0,2
MAB-16-0262 87,4 277,4 10,0 1,3 2,6 4,9 0,1
Donor 1 MAB-16-0464 67,2 202,5 5,7 0,7 0,8 2,3 0,1
MAB-16-0406 33,1 232,5 3,6 0,8 0,9 0,3 0,1]
MAB-16-0267 0,0 43,7 2,3 0,1 0,1 0,0 0,1
CD40L 0,0 78,8 1,4 0,2 0,1 0,0 0,0)
control-1gG1-LALA 16,7 2,1 0,1 0,0 0,0 0,1
CP870 1gG2 9,6 6,8 0,1 0,0 0,0 0,1 0,0
MAB-16-0451 256,3 124,7| 11,6 0,1 3,5 13,0 0,0}
MAB-16-0262 124,8 80,3 6,3 0,0 1,5 5,2 0,0
Donor 2 MAB-16-0464 55,2 28,2 1,2 0,0 0,1 0,0 0,0}
MAB-16-0406 16,1] 24,2 0,4 0,0 0,0 0,0 0,0}
MAB-16-0267 0,0 0,9 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0]
control-lgG1-LALA 1,3 0,0] 0,0 0,0 0,0 0,0
CP870 IgG1 LALA 0,8 9,9 0,0 0,0 0,1 0,0 0,0}
CP870 1gG2 10,8 10,1 0,1 0,0 0,0 0,0 0,0
MAB-16-0451 135,9 139,2 3,9 0,1 1,1 3,2 0,0]
Donor 3 MAB-16-0262 102,1] 89,5 2,7 0,1 0,5 1,2 0,0
MAB-16-0464 30,1 32,3 0,4 0,0 0,1 0,1 0,0]
MAB-16-0406 9,6 26,9 0,1 0,0 0,0 0,0 0,0)
MAB-16-0267 0,0 6,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
control-1gG1-LALA 33 0,0] 0,0 0,0 0,0 0,0
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Fig.14:
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IL-12p70 TNF
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Cytometric bead array [EC50in ng/ml]

Antibody

IL12p70

iL-1b

IL-6 IL-10 TNF-a

IL-8

CP870 1gG2

213

263 n.d. n.d.

244

n.d.

MAB-16-0451

146

287 185 215

280

n.d.

MAB-16-0262

189

294 213 285

289

n.d.

MAB-16-0464

156

183 n.d. 172

169

n.d.

MAB-16-0406

208

192 320 189

239

n.d.

MAB-16-0267

n.d.

n.d. n.d. n.d.

n.d.

n.d.
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Fig.15:
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CDB86 expression

® MAB-16-0262
A MAB-16-0451
M MAB-16-0464
i MAB-16-0267
B MAB-16-0406
. CP870, 893
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©
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< CP870, 893
75

Fol
a
tn

HLA-DR

Ab conc. [ng/mi]

CD80 expression

® MAB-16-0262
A MAB-16-0451
M MAB-16-0464
4 MAB-16-0267
¥ MAB-16-0406
>, CP870, 893

FOI

10
Ab conc. [ng/mi]

[ng/ml]

FACS Coreceptor analysis EC50

Antibody HLA-DR

CD86

CD80

CP8701gG2 8 12 n.a.
MAB-16-0451 5 5 11
MAB-16-0262 18 18 n.a.
MAB-16-0464 n.a. n.a. n.a.
MAB-16-0406 n.a. n.a. n.a.
MAB-16-0267 n.a. n.a. n.a.
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Fig.16:
Detection of anti-CD40 antibody binding
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Fig.17:

fold induction
[MF1/ MFI-Ctrl-lgG1-LALA]
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Fig.18:
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Ko (nM)

Ab MAB-16-0262/human CD40 (15.7 +1.1

Ab MAB-16-0451/human CD40 (1.2 +0.0

Ab MAB-16-0464/human CD40 |2.6 £+ 0.0

CP-870,893/human CD40 89+14

Ab MAB-16-0262/cyno CD40 10.3+0.2

Ab MAB-16-0451/cyno CD40 0.8+0.0

Ab MAB-16-0464/cyno CD40 22+0.1
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Fig.19:

Antibody competition ELISA [OD 450 nm]
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Fig.20:

® anti-CD40-gG1-LALA
& anti-CD40-IgG1
M anti-CD40-igG1
# anti-CD40-igG1-LALA

Fold of Induction

0
0,01 1 100 10000
Conc. Ab [ng/mL]
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Fig.21:
Antibody Mouse Body temp. at day 3 [2C] Survival at day 3
1 31,3 -
2 34,8 +
3 35,5 +
CP-870,893
4 32,3 -
5 32,6 -
6 35,5 +
1 35,8 +
higG2
2 35,5 +
Antibody Mouse Body temp. at day 4 [2C] Survival at day 4-24
1 36,9 +
MAB-16-0451 2 36,6 +
3 36,2 +
higG1 1 37,0 +
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Fig.22: Sequences (amino acids in one letter code)

Complete sequences of Variable Regions (VR):

Heavy chain: VH complete: SEQID NO: 1-14
Light chain: VL complete: SEQ ID NO: 15-28
mAB SEQ Complete Heavy-chain VR sequence
name ID
NO.
MAB-16- 1 EVQLEESGGDLVQPGASLRLSCAASGEFSEFSFSYWICWVRQAPGKGLELVSCIYT
0283 TSGSTYYASWAKGREFTISIDNSKTTLYLQMNSLRAEDTATYFCARSSGVSYPSY
FHILWGQGTLVTVSS
MAB-16- 2 EVQLEESGGGLVQPGASLRLSCAASGEFSFSGYWMCWVRQAPGKGLEWVGCIYTN
0377 SGVTYYANWAKGRFTISKDTSKTTLYLOMNSLRAEDTATYFCARGGATIYNDYDY
AFYYSLWGQGTLVTVSS
MAB-16- 3 EVQLEESGGDLVQPGASLRLSCAASGEFDENSNAMSWVRQAPGKGLEWVASIYAG
0267 GSGSTYYASWAKGREFTISKDTSKTTLYLQMNSLRAEDTATYFCARGITRLPLWG
QGTLVTVSS
MAB-16- 4 EVQLEESGGDLVQPGASLRLSCAVSGEDEFSSNAMSWVRQAPGKGLEWVSSIYAG
0386 SSGSTYYASWAKGREFTISKDASKTTLYLQMNSLRAEDTATYFCARGVTRLPLWG
QGTLVTVSS
MAB-16- 5 EVQLEESGGGLVQPGGSLRLSCAASGEFDFSSNTMCWVRQAPGKGLEWVACIYAG
0451 SSGSTYYASWAKGREFTISKDISKTTLYLQMNSLRAEDTATYFCARGLSRESIWG
QGTLVTVSS
MAB-16- 6 EVQLEESGGGLVQPGGSLRLSCAASGEFDFSTNAVSWVRQAPGKGLEWVGSISAG
0346 SSGSTYYASWAKGRETISKDTSKTTLYLOMNSLRAEDTATYFCARGYTYLTLWG
QGTLVTVSS
MAB-16- 7 EVQLEESGGGLVQPGGSLRLSCAASGEFSFSSNAMSWVRQAPGKGPEWVVTIYAG
0325 SSGSTYYASWAKGREFTISKDTSKTTLYLQMNSLRAEDTATYFCARGATYLTLWG
QGTLVTVSS
MAB-16- 8 EVQLVESGGGLVQPGGSLRLSCAASGEDEFSSNAMSWVRQAPGKGLEWVGIIYAG
0388 SSGSTYYASWAKGRETISKDTSKTTLYLQMNSLRAEDTATYFCARGATYITLWG
QGTLVTVSS
MAB-16- 9 EVQLEESGGGLVQPGGSLRLSCAASGEDEFSSNAMSWVRQAPGKGLEWVGTIYAG
0464 SNGNTDYASWAKGRETISKDTSKTTLYLOQMNSLRAEDTATYFCARGASYEFTLWG
QGTLVTVSS
MAB-16- 10 EVQLEESGGGLVQPGGSLRLSCAASGEDESTNAMCWVRQAPGKGLEWVACIAAG
0262 SSITTYYASWAKGREFTISKDTSKTTLYLOMNSLRAEDTAVYFCARGLSRFALWG
QGTLVTVSS
MAB-16- 11 EVQLEESGGGLVQPGGSLRLSCAASGIDFSRYYYMCWVRQAPGKGPEWVACYSN
0406 GDGSTYYASWAKGRETISKDTSKTTLYLOQMNSLRAEDTATYFCARGADYSAGAA
AFNLWGQGTLVTVSS
MAB-16- 12 EVQLEESGGGLVQPGGSLRLSCAASGIDFSRYYYICWVRQAPGKGPEWVACFAN
0484 GDGSTYYASWAKGRETISKDTSKTTLYLOMNSLRAEDTATYFCARGADYSGGAA
AFNLWGQGTLVTVSS
MAB-16- 13 EVQLEESGGGLVQPGGSLRLSCAASGIDFSRYFYMCWVRQAPGKGLEWVACIGP
0400 GVSGDTYYASWAKGRFTISGDTSKTTLYLOMNSLRAEDTATYFCARGVDYTYGD
AGAAFNLWGQGTLVTVSS
MAB-16- 14 EVQLEESGGGLVQPGASLRLSCAASGIDEFSRYFYVCWVRQAPGKGLEWVGCFAN
0489 HDDSTIYYAGWMNGREFTISKDTSKTTLYLQMNSLRAEDTATYFCARGVDYTVGYG
GAAFNLWGQGTLVTVSS
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mAB SEQ Complete k-Light chain VR sequence
name ID
NO.

MAB-16- DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISSYLAWYQQKPGQAPKLLIYSASKLPSGVPSRF
0283 15 | SGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYHCQTYYYSSSSSYDYGFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISSYLAWYQQKPGQAPKLLIYKASTLASGVPSRF
0377 16 | SGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQSYYGSSSISYNAFGQGTKVVIK

MAB-16- DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISSYLAWYQQKPGQAPKLLIYDASKLASGVPSR
0267 17 | FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQGTYYGSTTISAFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISSYLAWYQQKPGQAPKLLIYDASTLASGVPSRF
0386 18 | SGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQGTVYGSSTISAFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISNYLAWYQQKPGQAPKLLIYDASKLASGVPSR
0451 19 | FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQGGDYYGSSYVVAFGGGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASHSISSTYLSWYQQKPGQAPKLLIYRASTLASGVPSR
0346 20 | FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQYTDYGSSYVSTFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISNYLSWYQQKPGQAPKLLIYRASTLPSGVPSRF
0325 21 | SGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQGYYYSGTTYDSTAFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSIGSYLAWYQQKPGQAPKLLIYRASTLASGVPSR
0388 22 | FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQGYYYSTTTTTYDSSAFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASESVVSNNRLAWYQQKPGQAPKLLIYLASTLPSGVP
0464 23 | SRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCAGYKSSSTDGTAFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISSYLSWYQQKPGQAPKLLIYLTSTLASGVPSRF
0262 24 | SGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQGYYSSSSYVSNGFGQGTKVVIK

MAB-16- DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASESIGNALVWYQQKPGQAPKLLIYRASILASGVPSR
0406 25 | FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQDYYGSSTEYNTFGQGTKVVIK

MAB-16- DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISSRLAWYQQKPGQAPKLLIYRASTLASGVPSR
0484 26 | FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQDYYGSSTEYNAFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSISSYLAWYQQKPGQAPKLLIYRASILASGVPSRF
0400 27 | SGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQTYYSSRTYSYGSPNAFGQGTKVVIK

MAB-16- DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQSIGSYLSWYQQKPGQAPKLLIYRATTLASGVPSRF
0489 28 | SGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQSYYRDSSSSAFGQGTKVVIK

Complementary Determining Regions (CDR):

Heavy Chain: CDR-H1: SEQ ID NO: 29-42
CDR-H2: SEQ ID NO: 43-56
CDR-H3: SEQ ID NO: 57-70
mAB SEQ CDR_H1 sequence
name ID
NO.
MAB-16-
0283 29 | FSYWIC
MAB-16-
0377 30 | GYWMC
MAB-16-
0267 31 | SNAMS
MAB-16-
0386 32 | SNAMS
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MAB-16-

0451 33 | SNTMC
MAB-16-

0346 34 | TNAVS
MAB-16-

0325 35 | SNAMS
MAB-16-

0388 36 | SNAMS
MAB-16-

0464 37 | SNAMS
MAB-16-

0262 38 | TNAMC
MAB-16-

0406 39 | RYYYMC
MAB-16-

0484 40 | RYYYIC
MAB-16-

0400 41 | RYFYMC
MAB-16-

0489 42 | RYFYVC

mAB SEQ CDR_H2 sequence
name 1D

NO.

MAB-16-

0283 43 | CIYTTSGSTYYASWAKG
MAB-16-

0377 44 | CIYTNSGVTYYANWAKG
MAB-16-

0267 45 | STYAGGSGSTYYASWAKG
MAB-16-

0386 46 | SIYAGSSGSTYYASWAKG
MAB-16-

0451 47 | CIYAGSSGSTYYASWAKG
MAB-16-

0346 48 | SISAGSSGSTYYASWAKG
MAB-16-

0325 49 | TIYAGSSGSTYYASWAKG
MAB-16-

0388 50 | IIYAGSSGSTYYASWAKG
MAB-16-

0464 51 | TIYAGSNGNTDYASWAKG
MAB-16-

0262 52 | CIAAGSSIITYYASWAKG
MAB-16-

0406 53 | CYSNGDGSTYYASWAKG
MAB-16-

0484 54 | CFANGDGSTYYASWAKG
MAB-16-

0400 55 | CIGPGVSGDTYYASWAKG
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MAB-16-
0489 56 | CFANHDDSTYYAGWMNG
mAB SEQ CDR_H3 sequence
name ID
NO.
MAB-16-
0283 57 | SSGVSYPSYFHL
MAB-16-
0377 58 | GGAIYNDYDYAFYYSL
MAB-16-
0267 59 | GITRLPL
MAB-16-
0386 60 | GVTRLPL
MAB-16-
0451 61 | GLSRFSL
MAB-16-
0346 62 | GYTYLTL
MAB-16-
0325 63 | GATYLTL
MAB-16-
0388 64 | GATYITL
MAB-16-
0464 65 | GASYFTL
MAB-16-
0262 66 | GLSRFAL
MAB-16-
0406 67 | GADYSAGAAAFNL
MAB-16-
0484 68 | GADYSGGAAAFNL
MAB-16-
0400 69 | GVDYTYGDAGAAFNL
MAB-16-
0489 70 | GVDYTVGYGGAAFNL
Light Chain: CDR-L1: SEQID NO: 71-84
CDR-L2: SEQ ID NO: 85-98
CDR-L3: SEQ ID NO: 99-112
mAB SEQ CDR_L1 sequence
name ID
NO.
MAB-16-
0283 71 | QASQSISSYLA
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MAB-16-
0377 72 | QASQSISSYLA
MAB-16-
0267 73 | QASQSTISSYLA
MAB-16-
0386 74 | QASQSISSYLA
MAB-16-
0451 75 | QASQSISNYLA
MAB-16-
0346 76 | QASHSISSTYLS
MAB-16-
0325 77 | QASQSISNYLS
MAB-16-
0388 78 | QASQSIGSYLA
MAB-16-
0464 79 | QASESVVSNNRLA
MAB-16-
0262 80 | QASQSISSYLS
MAB-16-
0406 81 | QASESIGNALV
MAB-16-
0484 82 | QASQSISSRLA
MAB-16-
0400 83 | QASQSISSYLA
MAB-16-
0489 84 | QASQSIGSYLS
mAB SEQ CDR_L2 sequence
name ID
NO.

MAB-16-

0283 85 | SASKLPS
MAB-16-

0377 86 | KASTLAS
MAB-16-

0267 87 | DASKLAS
MAB-16-

0386 88 | DASTLAS
MAB-16-

0451 89 | DASKLAS
MAB-16-

0346 90 | RASTLAS
MAB-16-

0325 91 | RASTLPS
MAB-16-

0388 92 | RASTLAS
MAB-16-

0464 93 | LASTLPS
MAB-16-

0262 94 | LTSTLAS
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MAB-16-
0406 95 | RASTLAS
MAB-16-
0484 96 | RASTLAS
MAB-16-
0400 97 | RASTLAS
MAB-16-
0489 98 | RATTLAS
mAB SEQ | CDR_L3 sequence
name ID
NO.

MAB-16-

0283 99 | QTYYYSSSSSYDYG
MAB-16-

0377 100 | QSYYGSSSISYNA
MAB-16-

0267 101 | QGTYYGSTTISA
MAB-16-

0386 102 | QGTVYGSSTISA
MAB-16-

0451 103 | QGGDYYGSSYVVA
MAB-16-

0346 104 | QYTDYGSSYVST
MAB-16-

0325 105 | QGYYYSGTTYDSTA
MAB-16-

0388 106 | QGYYYSTTTTTYDSSA
MAB-16-

0464 107 | AGYKSSSTDGTA
MAB-16-

0262 108 | QGYYSSSSYVSNG
MAB-16-

0406 109 | QDYYGSSTEYNT
MAB-16-

0484 110 | ODYYGSSTEYNA
MAB-16-

0400 111 | QTYYSSRTYSYGSPNA
MAB-16-

0489 112 | QSYYRDSSSSA




