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Figure 1

SEQ ID NO:1 polypeptide sequence
MLOVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGELDSQTGHVS LGKNERLAVLKQDHYAYEDER
VLDVVIKGHERLYEVMKEKDEIYMKPDFSDEDGIRAAELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIDPTLHDKKMAELENNQ
KIKVLLAQSLFGEPDVLLLDEPTNGLDIPAI SWLEDFLINFDNTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKVYVGNYDEW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDFIARFSANASKSKQATSRKKQLEKI ELDDIQPSSRRYPFVKFTPERE IGNDLL
IVQNLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILIGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGS FKWGVTTSLSYFPKDNSEFFEGVIM
NLVDWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLS KMMLS SANVLLLDEPTNHLDLESI TAVN
DELKSFKGSITFTSYDFEFINTIANRVIDLNKQGGVSKEIPYEEYLQEIGVLK

SEQ ID NO:2 polypeptide sequence
MLOVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGEIDSQTGHVSLGKDERLAVLKQDHFAYEDER
VLDVVIKGHERLYQVMKEKDEI YMKPDFSDEDGIRAAELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIEPDLHDKNMSELENNQ
KVKVLLAQSLFGDPDVLLLDEPTNGLD IPAT SWLEDFLINFENTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKLYVGNYDFW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDFIARFSANASKSKOATSRKKQLEKIELDDIQPS SRRYPYVKFTPEREIGNDLL
TVENLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAI LVGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGTFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFDGVDM
NLVEWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLS SANVLLLDEPTNHLDLES I TAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNQAGALSKEVPYEEYLQEIGVLONN

SEQ ID NO:3 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEIIAPETI
EGEFSVLDQVSIDKMMIALDGTENKGKLGANAILGVSIAVARAARDLLGOPLYKYLGGFNGKQLPVPMMNIVNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGATTFKES LRWGTEIFHNLKS ILSKRGLETAVGDEGGFAPKFEGTEDAVETIIQATEARGYKPGEEVF
LGFDCASSEFYENGVYDYSKFEGEHGAKRTAAEQVDYLEQLVDKYPIITIEDGMDENDWDGWKQLTER IGDRVQLVGDDL
FVTNTEILAKGTENGIGNSILIKVNQIGTLTETFDAIEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELFET

AKYDGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:4 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEMIAPEIV
EGEFSVLDQVS IDKMMIQLDGTHNKGKLGANATLGVS IAVARAAADLLGQPLYKYLGGFNGKOLEVPMMN I VNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGAESFKESLRWGAEI FHNLKSILSERGLETAVGDEGGFAPRFEGTEDAVETIIKATEKAGYKPGEDVF
LGFDCASSEFYENGVYDYTKFEGEHGAKRSAAEQVDYLEELIGKY PIITIEDGMDENDWEGWKQLTPR IGDKVQLVGDDL
FVTNTEILSKGIEQGIGNSILIKVNQIGTLTETFDATEMAQKAGY TAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQ TKTASLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELYETAKFEGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:5 polypeptide sequence
MKKIVTATIATAGLATIAFAGHDAQAREQNNNGYNSNDAQSYSYTYTIDAQGNYHY THWTGNWNPSQLTONNTY Y YNNYNT
YSYNNASYNNYYNHSYQYNNYTNNSQTATNNY Y TGGSCASYSTTSNNVHVT TTAAPS SNGRS I SNGYASGSNLYTSGQCT
YYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAASSGYTVNNTPKVGAIMQTTQGY YGHVAYVEGVNSNGSVRVSEMNYGHGAGVVTS
RTISANQAGSYNFIH '

SEQ ID NO:6 polypeptide sequence
MKKIATATIATAGFATIAIASGNQAHASEQDNYGYNPNDPTSYSYTYTIDAQGNYHYTWKGNWHPSQLNQDNGYYSYYYY
NGYNNYNNYNNGYSYNNYSRYNNYSNNNQSYNYNNYNSYNTNSYRTGGLGASYSTSSNNVQUTTTMAPSSNGRSISSGYT
SGRNLYTSGQCTYYVFDRVGGKIGSTHGNASNWANAAARAGY TVNNTPKAGAIMQTTQGAYGHVAYVESVNSNGSVRVSE
MNYGYGPGVVTSRTISASQAAGYNFIH

SEQ ID NO:7 polypeptide sequence

MKKIATATIATAGTATFAFAHHDAQAAEQNNDGYNPNDPYSYSYTYTIDAEGNYHY TWKGNWSPDRVNTSYNYNNYNNYN
YYGYNNYSNYNNYSNYNNYNNYQSNNTQSQRTTQPTGGLGASYSTSSSNVHVITTSAPSSNGVSLSNARSASGNLYTSGQ
CTYYVFDRVGGKIGSTWGNANNWANARARSGY TVNNSPAKGAILQTSQGAYGHVAYVEGVNSNGS IRVSEMNYGHGAGVV
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Figure 1.2

TSRTISASQARASYNYIH

SEQ ID NO:8 polypeptide sequence
MKKLVPLLLALLLLVAACGTGGKQS SDKSNGKLKVVTTNS ILYDMAKNVGGDNVDIHS TVPVGQDPHEYEVKPKDIKKLT
DADVILYNGLNLETGNGWFEKALEQAGKSLKDKKVIAVSKDVKPIYLNGEEGNKDKQDPHAWLSLDNGIKYVKTIQQTFI
DNDKKHKADYEKQGNKY TAQLEKLNNDSKDKFNDIPKEQRAMITSEGAFKYFSKQYGITPGY INEINTEKQGTPEQMROA
IEFVKKHKLKHLLVETSVDKKAMESLSEETKKDIFGEVYTDS IGKEGTKGDSY YKMMKSNIETVHGSMK

SEQ ID NO:9 polypeptide sequence
MKKILALAIAFLIILAACGNHSNHEHHSHEGKLKVVTTNS ILYDMVKRVGGNKVDVHS IVPVGODPHEYEVK PKDIKALT
DADVVFYNGLNLETGNGWFEKALDQAGKSTKDKNVIAASNNVKP I YLNGEEGNKNKQDPHAWLSLENGIKYVKTIQKSLE
HHDKKDKSTYEKQGNAYISKLEELNKDSKNKFDDIPKNQRAMMTSEGAFKYFAQQFDVKPGY IWEINTEKQGTPGOMKOA
IKFVKDNHLKHLLVETSVDKKAMQSLSEETKKDIYGEVFTDS IGKEGTKGDSY YKMMKSNIDTTHGSMK

SEQ ID NO:10 polypeptide sequence
MKKTIMASSLAVALGVTGYAAGTGHQAHAARVNVDQAHLVDLAHNHODOLNAAPIKDGAYDIHFVKDGFQYNF TSNGTTW
SWSYEAANGQTAGFSNVAGADYTTSYNQGSDVQSVSYNAQSSNSNVEAVSAPTYHNYSTSTTSSSVRLSNGNTAGATGSS
ARQIMAQRTGVSASTWAAILTARESNGQVNAYNPSGASGLFQTMPGHGPTNTVDOQINARVKAYKAQGLGAWGF

SEQ ID NO:11 polypeptide sequence
MKKTVIASTLAVSLGIAGYGLSGHEAHASETTNVDKAHLVDLAQHNPEELNAKPVQAGAYDIHF VDNGYQYNFTSNGSEW
SWSYAVAGSDADYTESSSNQEVSANTQSSNTNVQAVSAPTSSESRSYSTSTTSYSAPSHNYSSHSSSVRLSNGNTAGSVG
SYAAAQMAARTGVSASTWEHI IARESNGQLHARNASGARGLFQTMPGWGETGSVNDQINARYKAYKAQGLSAWGM

SEQ ID NO:12 polypeptide sequence

MNYRDKIQKFSIRKYTVGTFSTVIATLVFLGFNTSQAHARETNQPASVVKOKQQSNNEQTENRESQVONSQONSQNSQSLS
ATHENEQPNNSQANLVNQKVAQSS TTNDEQPASQNVNTKKDSATAATTQPDKEES KHKONESQSANKNGNDNRARHVENH
EANVVTASDSSDNGNVQHDRNELQAFFDANYHDYRF IDRENADSGTFNYVKGIFDKINTLLGSNDP INNKDLQLAYKELE
OAVALIRTMPQROOTSRRSNRIQTRSVESRAREPRSVSDYQNANSSY YVENANDGSGYPVETY INASSKGAPYNLPTTEW
NTLKASDSKEIALMTAKOTGDGYOWVIKFNKGHAPHONMI FWFALPADQVPVGRTDFVTVNSDGTNVQWSHGAGAGANKP
LOQMWEYGVNDPDRSHDFKIRNRSGQVIYSWPTVHVYSLEDLSRASDYFSEAGATPATKAFGRONFEY INGOKPAESPGV
PKVYTFIGQGDASYTISFKTOGPTVNKLY YAAGGRALEYNQLFMYSQLYVESTODHQORTLNGLRQVVNRTYRIGTTKRVE
VSQGNVQTKKVLESTNLNIDDFVDDPLSYVKTPSNKVLGFY PTNANTNAFR PGGVQELNEYQLSQOLFTDOKLQEAARTRN
PIRLMIGFDYPDGYGNSETLVPVNLTVLPEIQENIKFFKNDDTONIAEKPFSKQAGHPVFYVYAGNQGNASVNLGGSVTS
IQPLRINLTSNENFTDKDWQITGI PRTLHIENSTNRTNNARERNIELVGNLLPGDYFGTIRFGRKEQLFEIRVKPHTPTI
TTTAEQLRGTALQKVPVNISGIPLDPSALVYLVAPTNQTTNGGSEADQIPSGYTILATGTPDGVENTITIRPQDYVVFIP
PVGKQIRAVVYYNKVVASNMSNAVTILPDDIPPTINNPVGINAKYYRGDEVNFTMGVSDRHSGIKNTTITTLPSGWTSNL
TKSDNKNGSLAITGRVSMNQAFNSDI TFKVSATDNVNNTTNDSQSKHVS IHVGKISEDAHPIVLGNTEKVVVVNPTAVSN
DEKQSI ITAFMNKNONIRGYLASTDPVTVDNNGNVTLHYRDGSSTTLDATNVMTYEPVVKSEYQTANAAKTATVTIAKGQ
SFNIGDIKQYFTLSNGQAIPNGTFTNITSDRTIPTAQEVSQMNAGTQLYHIVASNAYHKDTEDFYISLKIVDVKQPEGDQ
RVYRTSTYDLTTDEISKVKQAFINANRDVITLAEGDISVINTPNGANVSTITVNINKGRLTKSFASNLANMNFLRWVNFP
ODYTVTWTNAKIANRPTDGGLSWSDDHKSLIYRYDATLGTQI TTND ILTMLKATTTVPGLRNNI TGNEKAQARAGGRPNY
RTTGYSQSNATTDGQRQFTLNGQVIQILDIINPSNGYGGQPVTNSNTRANHSNSTVVNVNEPAANGAGAFTIDHVVKSNS
THNASDAVYKAQLYLTPYGPKQYVEHLNONTGNTTDAINIYFVPSDLVNPTISVGNYTNHOVFSGETF TNTITANDNFGV
QSVTVPNTSQITGTVDNNHOHVSATAPNVTSATSKT INLLATDTSGNTATTSFNVTVKPLRDKYRVGTSSTAANPVR IAN
ISNNATVSQADQTTI INSLTFTSNAPNRNYATASANEITSKIVSNVSRTGNNANVTVIVTHQDGTTSTVTVPVKHVIPEL
VAHSHYTVQGQDFPAGNGSSAADYFKLSNGSAIPDATITWVSGQAPNKDNTR IGEDITVTAHILIDGETTP I TKTATYKV
VRTVPKHVFETARGVLYPGVSDMYDAKQYVKPVNNSWSTNAQHMNFQFVGTYGPNKDVVGISTRLIRVTYDNRQTEDLTI
LSKVKPDPPRIDANSVTYKAGLTNQEIKVNNVLNNSSVKLFKADNTPLNVIN ITHGSGFSSVVTVSDALPNGGIKAKSST
SMNNVTYTTQDEHGQVVTVTRNESVDSNDSASVTVTPQLOAT TEGAVF IKGGDGFDFGHVERFIQNPPHGATVAWHDS PD
TWKNTVGNTHKTAVVTLPSGQGTRNVEVPVKVYPVANAKAPSRDVKGONLTHGTNAIDY ITFDPNTNTNGI TAAWANRQQ
PNNQQAGVOHLNVDVTYPGISAAKRVPVTVNVYQFEFPQTTY TTTVGGTLASGTOASGYAHMONASGLPTDGFTYKWNRD
TTGTNDANWAAMNKPNTAQVVNAKYDVIYNGHTFATSLPAKFVVKDVQPAKPTVTETARGATITIAPGANQTVNTHAGNVT
TYADKLVIKRNGNVVTTFTRRNNTS PWVKEASADNVTGIVGTNNGI TVAAGTFNPADTIQVVATQGSGETISDEQRSDDF
TVVAPQPNQATTKIWQNGHI DITPNNPSGHLINPTQAMDIAY TEKVGNGAEHSKT INVVRGONNQWTIANKPDYVTLDAQ
TGKVTFNANTIKPNSSITITPKAGTGHSVSSNPSTLTAPAAHTVNTTEIVKDYGSNVTAREINNAVQVANKR TAT IKNGT
AMPTNLAGGSTTTIPVTVTYNDGSTEEVQESIFTKADKRELI TAKNHLDDPVSTEGKKPGTITQYNNAMHNAQOQINTAK
TEAQQVINNERATPQQVSDALTKVRARQTKIDQAKALLONKEDNSQLVTSKNNLQSSVNQVPSTAGMTQQS TDNYNAKKR
EAETEITAAQRVIDNGDATAQQISDEKHRVDNALTALNQAKHDLTADTHALEQAVQOLNRTGTTTGKKPASITAYNNS IR
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Figure 1.3

'ALQSDLTSAKNSANAIIQKPIRTVQEVQSALTNVNRVNERLTQAINQLVPLADNSALRTAKTKLDEEINKSVTTDGMTQS
SIQAYENAKRAGQTETTNAQNVINNGDATDQQIAAEKTKVEEKYNSLKQAIAGLTPDLAPLQTAKTQLQNDIDQPTSTTG
MTSASVAAFNDKLSAARTKIQEIDRVLASHPDVATIRQNVTAANAAKTALDQARNGLTVDKAPLENAKNQLQHSIDTQTS
TTGMTQDSINAYNAKLTAARNKVQQINQVLAGSPTVDQINTNTSAANQAKSDLDHARQALTPDKAPLQNAKTQLEQSINQ
PTDTTGMTTASLNAYNQKLQAARQKLTEINQVLNGNPTVQNINDKVAEANQAKDQLNTARQGLTLDRQPALTTLHGASNL
NQAQQNNFTQQINAAQNHAALETIKSNITALNTAMTKLKDSVADNNTIKSGQNYTDATPANKQAYDNAVNAAKGVIGETT
NPTMDVNTVNQKAASVKSTKDALDGQQNLQRAKTEATNAITHASDLNQAQKNALTQQVNSAQNVQAVNDIKQTTQSLNTA
MTGLKRGVANHNQVVQSDNYVNADTNKKNDYNNAYNHANDIINGNAQHPVITPSDVNNALSNVTSKEHALNGEAKLNAAK
QEANTALGHLNNLNNVQRQNLQSQINGAHQIDAVNTIKQNATNLNSAMGNLRQAVADKDQVKRTEDYADADTAKQNAXNS
AVSSAETIINQTANPTMSVDDVNRATSAVTTNKNALNGDEKLVQSKTDAARAIDALPHLNNAQKADVKSKINAASNIAGV
NTVKQQGTDLNTAMGNLQGAINDEQTTLNSQNYQDATPSKKTAYTNAVQAAKDILNKSNGQNKTKDQVTEAMNQVNSAKN
NLDGTRLLDQAKQTAKQQLNNMTHLTTAQKTNLTNQINSGTTVAGVHTVQSNANTLDQAMNTLRQSIANNDATKASEDYV
DANNDKQTAYNNAVAAAETIINANSNPEMNPSTITQKAEQVNSSKTALNGDENLATAKQNAKTYLNTLTSITDAQKNNLI
SQISSATRVSGVDTVKQNAQHLDQAMANLQNGINNESQVKSSEKYRDADTNKQQEYDNAITAAKAILNKSTGPNTAQNAV
EAALQRVNTAKDALNGDAKLTARQNAAKQHLGTLTHITTAQRNDLTNQIS

SEQ ID NO:13 polypeptide sequence

MGNLQTAINDKSGTLASQNFLDADEQKRNAYNQATISAAETILNKQTGPNTAKTAVEQALNNVNSAKHALNGTQNLNNAKQ
AATTAINGASDLNQKQKDALKAQANGAQRVSNANDVQORNATELNTAMGOLQHATADKTNTLASSKYVNADSTKQONAYTTK
VINAEHIISGTPTVVTTPSEVTAAANQVNSAKQELNGDERLRVAKQNANTAIDALTQLNTPOKAKLKEQVGOANRLEDVQ
SVOTNGOSINNAMKGLRDS IANETTVKASONY TDASPNNQSTYNSAVSNAKGI INQTNNPTMDTSATTQATTQVNNAKNG
LNGAENLRNAQNTAKQNLNTLSHLTNNOKSAISSQIDRAGHVSEVTARKNAATELNAQMGNLEQATHDONTVKOGVNETD
ADKAKRDAYTNAVSRAETILNKTQGANTSKODVEAAIQONVTSAKNALNGDONVTNAKNAAKNALNNLTS INNAQKRDLTT
KIDOATTVAGVEAVSNTGTOLNTAMANLONGINDKANTLASENYHDADSDKKTAYTQAVINAEN ILNKNSGSNLDKAAVE
NALSOVTNAKGALNGNHNLEQAKSNANTTINGLOHLTTAQKDKLKQQVQQAQNVAGVDTVKSSANTLNGAMGTLRNSIOD
NTATKNGONYLDATERNKTNYNNAVDSANGVINATSNPNMDANAINQIATQVTSTKNALDGTHNL TQAKQTATNATDGAT
NLNKAQKDALKAQVTSAQRVANVTS IQQTANELNTAMGOLQHEGIDDENATKQTOKYRDAEQSKKTAYDQAVARRKATLNK
QTGSNSDKAAVDRALQQVTSTKDALNGDAKLAEAKAARRONLGTLNHI TNAQRTALEGQINQATTVDGVNTVKTNANTLD
GAMNSLQGATINDKDATLRNQNYLDADESKRNAYTQAVTAREGILNKQTGGNTSKADVDNALNAVTRAKAALNGAENLRNA
KTSATNTINGLPNLTOLOKDNLKHQVEQAQNVVGVNGVKDKGNTLNTAMGALRTS IQNDNTTKTSONYLDASDSNKNNYN
TAVNNANGVTNATNNPNMDANAINDMANQVNTTKARLNGAQNLAQAKTNATNTINNAQDLNOKOKDALKTQVNNAQRVSD
ANNVOHTATELNGAMTALKAAIADKERTKASGNYVNADQEKRQAYDSKVINAENI INGTPNATLTVNDVNSAASQVNARK
TALNGDNNLRVAKEHANNT IDGLAQLNNVQKAKLKEQVQSATTLDGVQTVKNS SQTLNTAMKGLRDS IANEAT TKAGONY
TDASPNNRNEYDSAVTARKAT INQTSNPTMEPNTITOATSQVT TKEHALNGAONLAQAKTTAKNNLNNLTSINNAQKDAL
TRNIDGATTVAGVNQETAKATELNNAMHSLONG INDETQTKQTQKYLDAEPSKKSAYDQAVNAAKATLTKASGONVDKAA
VEQALONVNSTKTALNGDAKLNEAKAAAKQTLGTLTHINNAQRNALDNEI TQATNVEGVNTVKAKAQOLDGAMGQLETS I
RDKDTTLQSONYQDADDAKRTAYSQAVNAAATI LNKTAGGNTPKADVERAMQAVTOANTALNGIQNLERAKQAANTAT TN
ASDLNTKOKEALKAQVTSAGRVSAANGVEHTATELNTAMTALKRATIADKADTKASGNYVNADANKROAYDEKVTAREHIV
SGTPTPTLTPSDVTNAATQVINAKTQLNGNHNLEVAKQNANTAIDGLTSLNGPQKAKLKEQVGOATTLPNVOTVRDNAQT
LNTAMKGLRDSIANEATIKAGONYTDASQNKONDYNNAVTAAKAI IGQTTSPSMIAQE INQAKDQVTAKOQALNGQENLR
TAQTNAKQHLNGLSDLTNAQKDAAKRQIEGATHVNEVTQAQNNADALNTAMINLKNGIQDONTIKQGVNFTDADEAKRNA
YTNAVTOAEQILNKAQGPNTAKDGVETALONVQRAKNELNGNONVANAKTTAKNALNNLTS INNAQKAALKSQIEGATTV
AGVNQVSTMASELNTAMSNLORGINDEABTKAAQKYTEADRDKQTAYNDAVTARKTLLDKTAGSNDNKVAVEQAL.QRVNT
AKTALNGDARLNEAKNTAKQOOLATMSHLTNAQKANLTEQIERGTTVAGVQGIQANAGTLNQAMNQLROS IARSKDATKSSE
DYQDANADLONAYNDAVTINAEGT ISATNNPEMNPDTINQKASQVNSAKSALNGDEKLAAVKQTAKSDIGRLTDLNNAQRT
AANAEVDQAPNLAAVTAAKNKATSLNTAMGNLKHALAEKDNTKRS VNY TDADQPKQQAYDTAVTQAEAI TNANGSNANET
QVOAALNQLNQAKNDLNGDNKVAQAKETAKRALASYSNLNNAQSTAATSQIDNATTVADVTAAQNTANELNTAMGQLONG
INDONTVKQOVNFTDADQGKKDAY TNAVTNAQGT LDKANGONMTKAQVEAALNQVTTAKNALNGDANVRQAKSDAKANLG
PLTHLNNAQKQDLTSQIEGATTVNGVNSVKTKAQDLDGAMORLESATANKDQTKASENY IDADPTKKTAFDNATTQAESY
LNKDHGTNKDKQAVEQAIQSVTSTENALNGDANLQCAKTEATQATDNLTQLNTPOKTALKQQVINARQRVSGVTDLKNSAT
SLNNAMDOLKQAIGDHDT IVAGGNY TNASPDKQGAY TDAYNARKN IVNGSPNVITNAADVTAATQRVNNAET SLNGDTNL
ATAKQOAKDALRQMTHLSDAQKQS ITGQIDSATQVTGVOSVKDNATNLDNAMNQLRNS TANKDEVKASQPYVDADTDKON
AYNTAVTSAENT INATSQPTLDPSAVTOAANOVNTNKTALNGAQNLANKKOET TAN INRLSHLNNAQKODLNTQVTNAPN
I STVNQVKTKAEQLDQAMERT,INGIQDKDQVKQSVNFTDADPEKQTAYNNAVTAAENT INQANGTNANQSQVEAALSTVT
TTKQALNGDRKVTDAKNNANQTLSTLDNLNNAQKGAVTGN INQAHTVAEVTQAIQTAQELNTAMGNLKNSLNDKDTTLGS
QNFADADPEKKNAYNEAVRNAENILNKSTGTNVPKDQVEAARMNQVNTTKAALNGTONLEKAKQHANTAT DGLSHLINAQK
EALKQLVOQOSTTVAEAQGNEQKANNVDAAMDKLRQS IADNATTKONONY TDASPNKKDAYNNAVTTAQGI IDQTTNPSLD
PTVINQAAGQVSTSKNALNGNENLEAAKQQATQSLGSLDNLNNAQKQAVTNQINGAHTVDEANQIKONAONLNTAMGNLK
OATADKDATKATVNFTDADQAKQQAYNTAVTNAENIISKANGGNATQTEVEQAIQQVNARKOALNGNANVQHAKDEATAL
INNSNDLNQAQKDALKQOVONATTVAGVNNVKQTAQELNNAMTQLKQGIADKEQTKADGNFVNADSDKQNAYNQAVAKAR.
AL ISGTPDVVVTPSEITAALNKVTQAKNDLNGNTNLATAKONVOHATIDQLPNLNQAQRDEYSKQITQATLVPNVNAIQQA

3/58



Figure 1.4

ATTLNDAMTQLKQGIANKAQIKGSENYHDADTDKQTAYDNAVTKAEELLKQTTNPTMDPNTIQQALTKVNDTNQALNGNQ
KLADAKQODAKTTLGTLDHLNDAQKQALTTQVEQAPDIATVNNVKQNAONLNNAMTNLNNALODKTETLNS INF TDADQAK
KDDYTNAVSHAEGILSKANGSNASQTEVEQAMORVNEAKQALNGNDNVORAKDAAKQVITNANDLNQAQKDATLKQQVDAR
QTVANVNTIKQTAQDLNQAMTQLKQGIADKDQTKANGNFVNADTDKQNAYNNAVAHAEQIISGTPNANVDPQQVAQALQQ
VNOAKGDLNGNHNLQVAKDNANTATDQLENLNQPQKTALKDQVSHAELVIGVNAIKONADALNNAMGTLKQQIQANSQVP
QSVDFTQADQDKQQAYNNAANQAQQIANGTPTPVLAPDTVTKAVTTMNQAKDALNGDEKLAQAKQDALANLDTLRDLNQP
QRDALRNQINQAQALATVEQTKQNAQNVNTAMGNLKQGIANKDTVKASENYHDADVDKQTAYTNAVSQAEGIINQTTNPT
LNPDDITRALTQVTDAKNSLNGEAKLATEKQNAKDAVSGMTHLNDAQKQALKGQIDQSPEIATVNQVKQTATSLDQAMDQ
LSQAINDKDQILADGNYLNADPDKQNAXKQAVAKAEALLNKQSGTNEVQAQVESITNEVNAAKQALNGNDNLANAKQQAK
QQLANLTHLNDAQKQSFESQITQAPLVTDVTTINQKAQTLDHAMELLRNSVADNQTTLASEDYHDATAQRQNDYNKAVTA
ANNTINQTTSPTMNPDDVNGATTQVNNTKVALDGDENLAAAKOQANNRLDQLDHLNNAQKQQLOSQITQSSDIAAVNGHK
OTAESLNTAMGNLINAIADHQAVEQRGNF INADTDKQTAYNTAVNEAAAMINKQTGONANQTEVEQAT TKVQTTLOALNG
DHNLQVAKTNATQAIDVLTSLNDPQKTALKDQVTAATLVTAVHQIEQNANTLNQAMHGLRQSIQDNAATKANSKYINEDQ
PEQQNYDQAVQAANNIINEQTATLDNNAINQVAATVNTTKAALHGDVKLQNDKDHAKQTVSQLAHLNNAQKHMEDTLIDS
ETTRTAVKQDLTEVQALDQLMDALQQSIADKDATRASSAYVNAEPNKKQAYDEAVQNAESIIAGLNNPTINKGNVSSATQ
AVISSKNALDGVERLAQDKQTAGNSLNHLDOLTPAQOQALENQINNATTCDKVAET TAQAQALNEAMKALKES TKDOPQT
EASSKFINEDQAQKDAXTQAVQHAKDLINKTTDPTLAKSIIDQATQAVTDAKNNLHGDQKLAQDKQRATETLNNLSNLNT
PQRQALENQINNAATRGEVAQKLTEAQALNQAMEALRNSIQDQQQTESGSKFINEDKPQKDAYQAAVQNAKDLINQTGNP
TLDKAQVEQLTHAFKQAKDNLHGDQKLADDKQHAVTDLNQLNGLNNPQRQALESQINNAATRGEVAQKLAEAKALDQAMQ
ALRNSIQDQQQTEAGSKFINEDKPQKDAYQAAVQNAKDLINQTGNPTLDKSQVEQLTQAVTTAKDNLHGDQKLARDQQQA
VTTVNALPNLNHAQQQTLTDAINAAPTRTEVAQHVQTATELDHAMETLKNKVDQVNTDKAQPNYTEASTDKKEAVDQALQ
AAQSITDPTNGSNANKDAVEQALTKLQEKVNELNGNERVAEAKTQAKQTIDQLTHLNADQIATAKQNIDQATKLQPIAEL
VDQATQLNQSMDQLQQAVNEHANVEQTIDYTQADSDKQKAYKQAIADAENVLKQNANKQQVDQALQNILNAKQALNGDER
VALAKTNGKHDIDQLNALNNAQQDGFKGRIDQSNDLNQIQQIVDEAKALNRAMDQLSQEITGNEGRTKGSTNYVNADTQV
KQVYDEAVDKAKQALDKSSGQNLTAEQVIKLNDAVTAAKKALNGEERLNNRKAEALQRLDQLTHLNNAQRQLAIQQINNA
ETLNKASRAINRATKLDNAMGAVQQYIDEQHLGVISSTNY INADDNLKANYDNATANARHELDKVOGNATAKAEAEQLKQ
NIIDAQNALNGDQNLANAKDKANAFVNSLNGLNQQQQDLAHKAINNADTVSDVTDIVNNQIDLNDAMETLKHLVDNEIPN
AEQTVNYQNADDNAKTNFDDAKRLANTLLNSDNTNVNDINGAIQAVNDAIHNLNGDQRLQDAKDKAIQSINQALANKLKE
IEASNATDQDKLIAKNKAEELANSIINNINKATSNQAVSQVQTAGNHAIEQVHANEIPKAKIDANKDVDKQVQALIDEID
RNPNLTDKEKQALKDRINQILQQGHNDINNALTKEEIEQAKAQLAQALQDIKDLVKAKEDAKQDVDKQVQALIDEIDQNP
NLTDKEKQALKDRINQILQQGHNGINNAMTKEEIEQAKAQLAQALKEIKDLVKAKENAKQDVDKQVQALIDEIDQNPNLT
DKEKQALKDRINQILQQGHNDINNAMTKEEIEQAKAQLAQALQDIKDLVKAKEDAKNAIKALANAKRDQINSNPDLTPEQ
KAKALKEIDEAEKRALONVENAQTIDQLNRGLNLGLDD IRNTHVWEVDEQPAVNEIFEATPEQILVNGELIVHRDDIITE
QDILAHINLIDQLSAEVIDTPSTATISDSLTAKVEVTLLDGSKVIVNVPVKVVEKELSVVKQQAIESIENAAQQKIDEIN
NSVTLTLEQKEAAIAEVNKLKQQAIDHVNNAPDVHSVEEIQQQEQAYIEQFNPEQFTIEQAKSNAIKSIEDAIQHMIDEI
KARTDLTDKEKQEAIAKLNQLKEQAIQAIQRAQSISEITEQLEQFKAQMKAANPTAKELAKRKQEAISRIKDFSNEKINS
IRNSEIGTADEKQAAMNQINEIVLETIRDINNAHTLQQVEAALNNGIARISAVQIVISDRAKQSSSTGNESNSHLTIGYG
TANHPFNSSTIGHKKKLDEDDD IDPLEHMREFSNNFGNVIKNAIGVVGISGLLASFWFFIAKRRRKEDEEEELETRDNNKD
SIKETLDDTKHLPLLFAKRRRKEDEEDYVTVEEKDS LNNGESLDKVKHTPFFLPKRRRKEDEEDVEVINENTDEKVLKDNE
HSPLLFAKRRKDKEEDVETTTSIESKDEDVPLLLAKKKNQKDNQSKDKKéASKNTSKKVAAKKKKKKSKKNKK

SEQ ID NO:14 polypeptide sequence
MNNRDKLOKFSTRKYATGTFSTVIATLVFMGINTNHASADELNQNQKLIKQLNOTDDDDSNTHSQE IENNKQNSSGQTES
LRSSTSONQANARLSDOFKDTNETSQQLPTNVSDDS INQSHSEANMNNEPLKVDNS TMQAHSKIVSDSDGNASENKHHKL
TENVLAESRASKNDKEKENLQEKDKSQQVHPPLDKNALOAFFDAS YHNYRMIDRDRADATEY QKVKSTFDYVNDLLGNNQ
NIPSEQLVSAYQQLEKALELARTLPQQSTTEKRGRRSTRSVVENRSSRSDYLDARTEYYVSKDDDDSGFPPGTFFHASNR
RWPYNLPRSRNILRASDVQGNAY ITTKRLKDGYQWD ILFNSNHKGHEYMYYWFGLPSDQTPTGPVTFTIINRDGSSTSTG
GVGFGSGAPLPQFWRSAGAINS SVANDFKHGSATNYAFYDGVNNFSDFARGGELYFDREGATOTNKYYGDENFALLNSEK
PDOTRGLDTIYSFKGSGDVSYRISFKTOGAPTARLYYAAGARSGEYKQATNYNQLY VEPYKNYRNRVOSNVQVKNRTLHL
KRTIRQFDPTLQORTTDVPILDSDGSGS IDSVYDPLSYVKNVTIGTVLGIYPSYLPYNQERWQGANAMNAYQIEELFSQENL
ONAARSGRPIQFLVGFDVEDSHENPETLLPVNLYVKPELKHTIELYHDNEKQDRKEFSVSK

SEQ 1D NO:15 polypeptide sequence

MSGTLHNTVGSGILPYQQEIRIKLTSNEPIKDSEWS ITGYPNTLTLONAVGRTNNATEKNLALVGHIDPGNY FITVKFGD
KVEQFEIRSKPTPPRYITTANELRGNPNHKPEIRVTDIPNDTTAKIKLVMGGTDGDHDPEINPYTVPENYTVVAEAYHDN
DPSKNGVLTFRSSDYLKDLPLSGELKAIVYYNQYVQSNFSKSVPFSSDTTPPTINEPAGLVHKY YRGDHVEI TLPVTDNT
GESGLRDVNVNLPOGWTKTFTINPNNNTEGTLKL IGN T PSNEAYNTTYHFNI TATDNSGNT TNPAKTFILNVGKLADDLN
PVGLSRDQLQLVTDPSSLSNSEREEVKRKISEANANIRSYLLONNPILAGVNGDVTFYYRDGSVDVIDAENVITYEPERK
SIFSENGNTNKKEAVITIARGONYTIGPNLRKYFSLSNGSDLPNRDFTSISAIGSLPSSSEISRLNVGNYNYRVNAKNAY
HKTQQELNLKLKIVEVNAPTGNNRVYRVSTYNLTNDEINKIKQAFKAANSGLNLNDNDITVSNNFDHRNVSSVTVTIRKG
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Figure 1.5

DLIKEFSSNLNNMNFLRWVNIRDDYTISWTSSKIQGRNTDGGLEWSPDHKSLIYKYDATLGRQINTNDVLTLLQATAKNS
NLRSNINSNEKQLAERGSNGYSKSTIIRDDGEKSYLLNSNPIQVLDLVEPDNGYGGRQVSHSNVIYNEKNSS IVNGQVPEA
NGASAFNIDKVVKANAANNGIMGVIYKAQLYLAPYSPKGYIEKLGONLSNTNNVINVYFVPSDKVNPSITVGNYDHHTVY
SGETFKNTINVNDNYGLNTVASTSDSAITMTRNNNELVGOAPNVTNS INKIVKVKATDKSGNESIVSFTVNIKPLNEKYR
ITTSSSNQTPVRISNIQNNANLSIEDONRVKSSLSMTKILGTRNYVNESNNDVRSQVVSKVNRSGNNATVNVTTTFSDGT
TNTITVPVKHVLLEVVPTTRTTVRGQQFPTGKGTSPNDFFSLRTGGPVDARIVWVNNQGPDINSNQIGRDLTLHAEIFFD
GETTPIRKDTTYKLSQSIPKQIYETTINGRFNSSGDAYPGNFVQAVNQYWPEHMDFRWAQGSGTPSSRNAGSFTKTVTVV
YQONGQTENVNVLFKVKPNKPVIDSNSVISKGEQLNGQOILVRNVPONAQVTLYQSNGTVIPNTNTTIDSNGIATVTIQGTL
PTGNITAKTSMTINNVTYTKONSSGIASNTTEDISVFSENSDQVNVTAGMOAKNDGIKIIKGTINYNFNDFNSF ISNIPAHS
TLTWNEEPNSWKNNIGTTTKTVTVTLPNHQGTRTVDIPITIYPTVTAKNPVRDOKGRNLTNGTDVYNY IIFENNNRLGGT
ASWKDNRQPDKNIAGVONLIALVNYPGISTPLEVPVKVWVYNFDFTQPIYKIQVGDTFPKGTWAGYYKHLENGEGLPIDG
WKFYWNQQSTGTTSDOWQSLAYTRTPFVKTGTYDVVNPSNWGVWQTSQSAKF IVTNAKPNQPTITQSKTGDVTVTPGAVR
NILISGTNDYIQASADKIVINKNGNKLTTFVKNNDGRWTVETGSPDINGIGPTNNGTAISLSRLAVRPGDSIEAIATEGS
GETISTSATSEIYIVKAPQPEQVATHTYDNGTFDILPDNSRNSLNPTERVEINYTEKLNGNETQKSFTITKNNNGKWTIN
NKPNYVEFNQODNGKVVEFSANTIKPNSQITITPKAGQGNTENTNPTVIQAPAQHTLTINEIVKEQGONVTNDD INNAVQVE
NKNRVAIKQGNALPTNLAGGSTSHIPVVIYYSDGSSEBATETVRTKVNKTELINARRRLDEEISKENKTPSS IRNFDQAM
NRAQSQINTAKSDADQVIGTEFATPQOVNSALSKVQARONKINEAKALLONKADNSQLVRAKEQLQOSIQPAASTDGMTQ
DSTRNYNNKRQAAEQATQHANSVINNGDATSQQINDAKNTVEQAQRDYVEAKSNLRADKSQLOSAYDTLNRDVLTNDKKP
ASVRRYNEAISNIRKELDTAKADASSTLRNTNPSVEQVRDALNKINTVQPKVNQATALLOPKENNSELVQAKKRLODAVN
DIPOTOGMTQQTINNYNDKQREAERALTSAQRVIDNGDATTQE ITSEKSKVEQAMQATL TNAKSNLRADKNELQTAYNKL T
ENVSTNGKKPASIRQYETAKARIQONQINDAKNEAERILGNDNPQVSQVTOATLNKIKATQPKLTEATNMLONKENNTELVN
AKNRLENAVNDTDPTHGMTQET INNYNAKKREAQNEIQKANMI INNGDATAQDISSEKSKVEQVLOALONAKNDLRADKR
ELQTAYNKLIQNVNTNGKKPSSIQNYKSARRNIENQYNTAKNEAHNVLENTNPTVNAVEDALRKINATQPEVTKAINILQ
DKEDNSELVRBKEKLDQATNSQPSLNGMTQESINNYTTKRREAQNIASSADTIINNGDASIEQITENKIRVEEATNALNE
AKQHLTADTTSLKTEVRKLSRRGDTNNKKPSSVSAYNNTIHSLOSEITOQTENRANTIINKPIRSVEEVNNALHEVNQLNQ
RLTDTINLLQOPLANKESLKEARNRLESKINETVQTDGMTQQOSVENYKQAKIKAQNESSTAQTLINNGDASDOEVSTELIEK
LNQKLSELTNS INHLTVNKEPLETAKNQLOANIDQKPSTDGMTQQSVQSYERKLOEAKDKINSINNVLANNPDVNATRTN
KVETEQINNELTQAKQGLTVDKQPLINAKTALQQSLDNQPSTTGMTEATIONYNAKRQKAEQVIONANKITENAQPSVQQ
VSDEKSKVEQALSELNNAKSALRADKQELQQAYNQLIQPTDLNNKKPASITAYNQRYQQFSNELNSTKTNTDRILKEQNP
SVADVNNALNKVREVQQKLNEARALLQNKEDNSALVRAKEQLQOQAVDOVPSTEGMTQQTKDDYNSKOQAAQQETSKAQQV
IDNGDATTQQISNAKTNVERALEALNNAKTGLRADKEELONAYNQLTONIDTSGKTPASIRKYNEAKSRIQTQIDSAKNE
ANSILTNDNPQVSQVTAALNKIKAVQPELDKAIAMLKNKENNNAL,VOAKQOQLOQIVNEVDPTQGMITDTANNYKSKKREA
EDEIQKAQNT INNGDATEQQITNETNRVNQAINAINKAKNDLRADKSQLENAYNQLIQNVDTNGKKPASIQQYQAARQAT
ETQYNNAKSEAHQILENSNPSVNEVAQALQKVEAVQLKVNDATHILONKENNSALVTAKNQLOQSVNDQPLTTGMTQDST
NNYEBKRNEAQSAIRNAEAVINNGDATAKQISDEKSKVEQALAHLNDAKQOLTADTTELOQTAVQOLNRRGDTNNKKPRS I
NAYNKAIQSLETQITSAKDNANAVIQKPIRTVQEVNNALQQVNQLNQOLTEAINQLOPLSNNDALKAARLNLENKINQTV
QTDGEMTQOSIEAYQNAKRVAQNESNTALALINNGDADEQQITTETDRVNQQTTNLTOATINGLTVNKEPLETAKTALONNT
DQVPSTDGMTQQSVANYNQKLQIAKNE INTINNVLANNPDVNAIKTNKAEAERISNDLTQAKNNLOQVDTQPLEKIKRQLOQ
DEIDQGTNTDGMTQDSVDNYNDSLSAALIEKGKVNKLLKRNPTVEQVKESVANAQQVIQDLONARTSLVPDKTQLQEAKN
RLENSINQQTDTDGMTODSLNNYNDKLAKARQNLEKISKVLGGQPTVAEIRONTDEANAHKQATLDTARSQLTLNREPY IN
HINNESHLNNAQKDNFKAQVNSAPNHNTLETIKNKADTLNQSMTALSESIADYENQKOQENYLDASNNKRODYDNAVNAA
KGILNQTQSPTMSADVIDQKAEDVKRTKTALDGNQRLEVAKQQALNEHLNTLNDLNDAQRQTLTDT INHSPNINSVNQAKE
KANTVNTAMTQLKQTIANYDDELHDGNY INADKDKKDAYNNAVNNAKQLINQSDANQAQLDPAE INKVTQRVNT TKNDLN
GNDKLAEAKRDANTTIDGLTYLNEAQRNKAKENVGKASTKTNITSQLODYNQLNIAMOATRNSVNDVNNVKANSNYINED
NGPKEAYNQAVTHAQTLINAQSNPEMSRDVVNQKTQAVNTAHONLHGQOKLEQAQSSANTEIGNLPNLTNTQKAKEKELV
NSKQTRTEVQEQLNOAKSLDSSMETLKSLVAKQPTVQKTSVY INEDQPEQSAYNDSITMGQTIINKTADPVLDKTLVDNA
ISNISTKENALHGEQKLTTAKTEAINALNTLADLNTPQKEAIKTAINTAHTRTDVTAEQSKANQINSAMETLRONISDNE
SVTNESNYINAEPEKQHAFTEALNNAKEIVNEQQATLDANSINQKAQATILTTKNALDGEEQLRRAKENADQEINTLNQLT
DAQRNSEKGLVNSSQTRTEVASQLAKAKELNKVMEQLNHL INGKNOMINSSKFINEDANQQOAYSNATASAEALKNKSQN
PELDKVTIEQAINNINSAINNLNGEAKLTKAKEDAVASINNLSGLTNEQKTKENQAVNGAQTRDQVANKLRDAEATLDQSM
QTLRDLVNNQNAIHSTSNYFNEDS TQKNTYDNAIDNGSTYITGQHNPELNKSTIDQTISRINTAKNDLHGVEKLORDKGT
ANQEIGQLGYLNDPQKSGEESLVNGSNTRSEVEEHLNEAKSLNNAMKQLRDKVAEKTNVKQSSDYINDSTEHQRGYDQAL
QOEAENIINEIGNPTLNKSEIEQKLQQLTDAQNALQGSHLLEEAKNNAITGINKLTALNDAQROKATENVQAQQTIPAVNQ
QLTLDREINTAMOALRDKVGOONNVHQQSNY FNEDEQPKHNYDNSVQAGQT I IDKLODPIMNKNEIEQAINQINTTQTAL
SGENKLHTDQESTNRQIEGLSSLNTAQINAEKDLVNQAKTRTDVAQKLAARAKEINSAMSNLRDGIQNKEDIKRSSAYINA
DPTKVTAYDQALONAENT INATPNVELNKATIEQATLSRVQQAQQODLDGVQQLANAKQOATQTVNGLNS LNDGOQKRELNLI,
INSANTRTKVQEELNKATELNHAMEALRNSVQONVDOVKQSSNYVNEDQPEQHNYDNAVNEAQATINNNAQPVLDKLAIER
LTQTVNTTKDALHGRQKLTQDQQOAAETGIRGLTSLNEPQKNAEVAKVTAATTRDEVRNIRQEATTLDTAMLGLRKSIKDK
NDTKNSSKYINEDHDOQQOAYDNAVNNAQQOVIDETQATLSSDTINQLANAVTQAKSNLHGDTKLOHDKDSAKQTIAQLONL
NSAQKHMEDSLIDNESTRTQVQHDLTEAQAT DGLMGALKES IKDY TNIVSNGNY INAEPSKKQAYDAAVONAQNT INGTN
QPTINKGNVTTATQTVKNTKDALDGDHRLEEAKNNANQT IRNLSNLNNAQKDAEKNLYNSASTLEQVQONLQTAQQLDNA
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Figure 1.6

MGELRQSIAKKDQVKADSKXLNEDPQIKQNYDDAVQRVETIINETQNPELLKANIDQATQSVQNAEQALHGAEKLNQDKQ
TSSTELDGLTDLTDAQREKLREQINTSNSRDDIKQKIEQAKALNDAMKKLKEQVAQKDGVHANSDY TNEDSAQKDAYNNA
LKQAEDIINNSSNPNLNAQDITNALNNIKQAQDNLHGAQKLQQDKNTTNQAIGNLNHLNQPQKDALIQAINGATSRDQVA
EKLKEAEALDEAMKQLEDQVNQDDQISNSSPFINEDSDKQKTYNDKIQABRKEIINQTSNPTLDKQKIADTLONTKDAVNN
LHGDQKLAQSKQDANNQLNHLDDLTEEQKNHFKPLINNADTRDEVNKQLEIAKQLNGDMSTLHKVINDKDQIQHLSNYIN
ADNDKKQNYDNAIKEAEDLIHNHPDTLDHKALQDLLNKIDQAHNELNGESRFKQALDNALNDIDSLNSLNVPQRQTVKDN
INHVTTLESLAQELQKAKELNDAMKAMRDSIMNQEQIRKNSNYTNEDLAQQNAYNHAVDKINNIIGEDNATMDPQIIKQA
TQDINTAINGLNGDQKLQDAKTDAKQQITNFTGLTEPQKQALENIINQQTSRANVAKQLSHAKFLNGKMEELKVAVAKAS
LVRQNSNYINEDVSEKEAXEQAIAKGQEIINSENNPTISSTDINRTIQEINDAEQNLHGDNKLRQAQEIAKNEIQNLDGL
NSAQITKLIQDIGRTTTKPAVTQKLEEAKAINQAMQQLKQSIADKDATLNSSNYLNEDSEKKLAYDNAVSQAEQLINQLN
DPTMDISNIQAITQKVIQAKDSLHGANKLAQNQADSNLIINQSTNLNDKQKQALNDLINHAQTKQQVAEIIAQANKLNNE
MGTLKTLVEEQSNVHQQSKYINEDPQVQNIYNDSIQKGREILNGTTDDVLNNNKIADAIQNIHLTKNDLHGDQKLQKAQQ
DATNELNYLTNLNNSQRQSEHDEINSAPSRTEVSNDLNHAKALNEAMRQLENEVALENSVKKLSDFINEDEAAQNEYSNA
LQKAKDIINGVPSSTLDKATIEDALLELQNARESLHGEQKLQEAKNQAVAEIDNLQALNPGQVLAEKTLVNQASTKPEVQ
EALQKAKELNEAMKALKTEINKKEQIKADSRYVNADSGLQANYNSALNYGSQIIATTQPPELNKDVINRATQTIKTAENN
LNGQSKLAEAKSDGNQSIEHLQGLTQSQKDKQHDLINQAQTKQQVDDIVNNSKQLDNSMNQLQQIVNNDNTVKQNSDFIN
EDSSQQDAYNHAIQAAKDLITAHPTIMDKNQIDQAIENIKQALNDLHGSNKLSEDKKEASEQLQNLNSLTNGQKDTILNH
IFSAPTRSQVGEKIASAKQLNNTMKALRDSIADNNEILQSSKYFNEDSEQQNAYNQAVNKAKNIINDQPTPVMANDEIQS
VLNEVKQTKDNLHGDQKLANDKTDAQATLNALNYLNQAQRGNLETKVQNSNSRPEVQKVVQLANQLNDAMKKLDDALTGN
DAIKQTSNYINEDTSQQVNFDEYTDRGKNIVAEQTNPNMSPTNINTIADKITEAKNDLHGVQKLKQAQQQSINTINQMTG
LNQAQKEQLNQEIQQTQTRSEVHQVINKAQALNDSMNTLRQSITDEHEVKQTSNYINETVGNQTAYNNAVDRVKQIINQT
SNPTMNPLEVERATSNVKISKDALHGERELNDNKNS KTFAVNELDNLNQAQKEALTHEIEQATIVSQVNN IYNKAKALNN
DMKKLKDIVAQQDNVRQSNNYINEDSTPQNMYNDTINHAQSIIDQVANPTMSHDEIENAINNIKHAINALDGEHKLQQAK
ENANLLINSLNDLNAPQRDAINRLVNEAQTREKVAEQLQSAQALNDAMKHLRNSIQNQSSVRQESKYINASDAKKEQYNH
AVREVENIINEQHPTLDKEIIKQLTDGVNQANNDLNGVELLDADKQNAHQSIPTLMHLNQAQQNALNEKINNAVTRTEVA
AIIGQAKLLDHAMENLEESIKDKEQVKQSSNYINEDSDVQETYDNAVDHVTEILNQTVNPTLSIEDIEHAINEVNQAKKQ
LRGKQKLYQTIDLADKELSKLDDLTSQQSSSISNQIYTAKTRTEVAQAIEKAKSLNHAMKALNKVYKNADKVLDSSRFIN
EDQPEKKAYQQAINHVDSIIHRQTNPEMDPTVINSITHELETAQNNLHGDQKLAHAQQDAANVINGLIHLNVAQREVMIN
TNTNATTREKVAKNLDNAQALDKAMETLQQVVAHKNNILNDSKYLNEDSKYQQQYDRVIADAEQLLNQTTNPTLEPYKVD
IVKDNVLANEKILFGAEKLS YDKSNANDE I KHMNYLNNAQKQS IKDMISHAALRTEVKQLLOOAKILDEAMKSLEDKTQV
VITDTTLENYTEASEDKKEKVDOTVSHAQATI IDKINGSNVSLDOVRQALEQLTQASENLDGDORVEEAKVEANQTIDOLT
HLNSLQQQTAKESVKNATKLEEIATVSNNAQALNKVMGKLEQFINHADSVENSDNYRQADDDKIIAYDEALEHGQDIQKT
NATQNETKQALQQLIYAETSLNGFERLNHARPRALEYIKSLEKINNAQKSALEDKVTQSHDLLELEHIVNEGTNLNDIMG
FLANATVNNYAPTKAS INY INADNLRKDNFTQAINNARDALNKTQGONLDFNAIDTFKDDIFKTKDALNGIERLTARKSK
AEKLIDSLKFINKAQFTHANDEIMNTNSIAQLSRIVNQAFDLNDAMKSLRDELNNQAFPVQASSNYINSDEDLKQQFDHA
LSNARKVLAKENGKNLDEKQIQGLKQVIEDTKDALNGIQRLSKAKAKAIQYVQSLSYINDAQRHIAENNIHNSDDLSSLA
NTLSKASDLDNAMKDLRDTIESNSTSVPNSVNYINADKNLQIEFDEALOQASATSSKTSENPATIEEVLGLSQATYDTKN
ALNGEQRLATEKSKDLKLIKGLKDLNKAQLEDVTNKVNSANTLTELSQLTQSTLELNDKMKLLRDKLKTLVNPVKASLNY
RNADYNLKRQFNKALKEAKGVLNKNSGTNVNINDIQHLLTQIDNAKDQLNGERRLKEHQQKSEVFIIKELDILNNAQKAA
IINQIRASKDIKIINQIVDNAIELNDAMQGLKEHVAQLTATTKDNIEYLNADEDHKLQYDYAINLANNVLDKENGTNKDA
NIIIGMIQNMDDARALLNGIERLKDAQTKAHNDIKDTLKRQLDEIEHANATSNSKAQAKQMVNEEARKALSNINDATSND
LVNQAKDEGQSAIEHIHADELPKAKLDANQMIDQKVEDINHLISQNPNLSNEEKNKLISQINKLVNGIKNEIQQAINKQQ
IENATTKLDEVIETTKKLI IAKAEAKOMIKELSQKKRDAINNNTDLTPSQKAHALAD IDKTEKDALOHIENSNSTDDINN
NKEHAFNTLAHIIIWDTDQQPLVFELPELSLQNALVTSEVVVHRDETISLESIIGAMTLTDELKVNIVSLPNTDKVADHL
TAKVKVILADGSYVTVNVPVKVVEKELQIAKKDAIKTIDVLVKQKIKDIDSNNELTSTQREDAKAEIERLKKQAIDKVNH
SKSIKDIETVKRTDFEEIDQFDPKRFTLNKAKKDIITDVNTQIQNGFKEIETIKGLTSNEKTQFDKQLTALQKEFLEKVE
HAHNLVELNQLQQEFNNRYKHILNQAHLLGEKHIAEHKLGYVVVNKTQQILNNQSASYFIKQWALDRIKQIQLETMNSIR
GAHTVQDVHKALLQGIEQILKVNVSIINQSFNDSLHNFNYLHSKFDARLREKDVANHIVQTETFKEVLKGTGVEPGKINK
ETQQPKLHKNDNDSLFKHLVDNFGKTVGVITLTGLLSSFWLVLAKRRKKEEEEKQSIKNHHKDIRLSDTDKIDPIVITKR
KIDKEEQIQNDDKHSIPVAKHKKSKEKQLSEEDIHSIPVVKRKQNSDNKDTKQKKVTSKKKKTPQSTKKVVKTKKRSKK

SEQ ID NO:16 polypeptide sequence

MRDKKGPVNKRVDFLSNKLNKYS IRKFTVGTASILIGSLMYLGTQQEAEARENNIENPTTLKDNVQSKEVKIEEVTNKDT
APQGVEAKSEVTSNKDTIEHEASVKAEDI SKKEDTPKEVANVAEVQPKSSVTHNAEAPKVRKARSVDEGSFDITRDSKNV
VESTPITIQGKEHFEGYGSVDIQKNPTDLGVSEVTRFNVGNESNGLIGALQLKNKIDFSKDFNFKVRVANNHQSNTTGAD
GWGFLFSKGNAEEYLTNGGILGDKGLVNSGGFKIDTGYIYTSSMDKTEKQAGQGYRGYGAFVKNDSSGNSQMVGENIDKS
KTNFLNYADNSTNTSDGKFHGORLNDVILTYVASTGKMRAEYAGKTWETS ITDLGLSKNQAYNFLITSSQRWGLNQGINA
NGWMRTDLKGSEFTFTPEAPKTITELEKKVEET PFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGOKGEKTITTPTLKNPLTGEIISKG
ESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDSIVEKEE
IPFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKT ITTPTLKNPLTGEI ISKGESKEEI TKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDP
KLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDSIVEKEET PFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGOKGEKTIT
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Figure 1.7

TPTLKNPLTGEIISKGESKEEITKDPINELTEYGPETITPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSV
TKYGPVKGDS IVEKEEIPFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLINPLTGELISKGESKEETTKDPVNELTE
FGGEKIPQGHKDIFDPNLPTDQTEKVPGKPGIKNPDTGKVIEEPVDDVIKHGPKTGTPETKTVEIPFETKREFNPKLQPG
EERVKQEGQPGSKTITTPITVNPLTGEKVGEGQPTEEITKQPVDKIVEFGGEKPKDPKGPENPEKPSRPTHPSGPVNPNN
PGLSKDRAKPNGPVHSMDKNDKVKKSKIAKESVANQEKKRAELPKTGLESTQKGLIFSSIIGIAGLMLLARRRKN

SEQ ID NO:17 polypeptide sequence

MGKRRQGP INKKVDFLPNKLNKYS TRKFTVGTAS ILLGSTLIFGS SSHEAKAREEKQVDPITQANONDS SERSLENTNQP
TVNNEAPQOMS STLOAEEGSNAEAPNVPTI KANSDNDTQTQOFSEAPTRNDLARKEDI PAVSKNEELQSSQPNTDSKIEPTT
SEPVNLNYSSPFMSLLSMPADSS SNNTKNTIDIPPTTVKGRDNYDFYGRVDIQSNPTDLNATNLTRYNYGQPPGTTTAGA
VOFKNQVSFDKDFDFNIRVANNROSNTTGADGWGFMFSKKDGDDFLKNGGILREKGTP SAAGFRIDTGY YNNDPLDKIQK
QAGQGYRGYGTFVKNDSQGNTSKVGSGTPSTDFLNYADNTTNDLDGKFHGOKLNNVNLKYNASNOTFTATYAGKTWTATL
SELGLSPTDSYNFLVTSSQYGNGNSGTYADGVMRADLDGATLTY TPKAVDGDPITSTKEIPFNKKREFDPNLAPGTEKVV
QOKGEPGIETTTTPTYVNPNTGEKVGEGTPTTKI TKQPVDEIVHY GGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQTTQPGKPGVKINPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEK
TTKQPVDEITEYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEIPFDK
KREFDPNLAPGTEKVVQOKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKI TKQPVDELVHYGGEETKPCHKDEFDPNAPKG
SOEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDP ITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPTTK
NPLTGEKVGEGEDTEKVTKQPVDEIVHYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGP
VDGDPITSTEEIPFDKKREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDETIVHYGGEE
TKPGHKDEFDPNAPKGSQTTOPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEIPFDKKREFDPNLAPGTEKVV
OKGEPGETKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDE L VHYGGEQI PQGHKDEFDPNAPVDSKTEVPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPKVGNPITSTEELI PFDKKRVFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPILVNPITGEKVGEGKSTEK
VTKQPVDEIVEYGPTKAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPG
TPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAE PGTPAEPGKPAEPGTPTQSGAPEQPNRSMHS TDNKNOLPDTGENRQ
ANEGTLVGSLLAIVGSLFIFGRRKKGNEK

SEQ ID NO:18 polypeptide sequence
MKKEYTSYGTYGFLEOTKINNPTHOLFQFSASDTSVIFEETDGETVLKSPSIYEVIKEIGEFSEHHFYCATFIPSTEDHA

YQLEKKLISVDDNFRNFGGFKSYRLLRPAKGTTYKIYFGFADRHAYEDFKQSDAFNDHFSKDALSHYFGSSGQHSSYFER
YLYPIKE

SEQ ID NO:19 polypeptide sequence
MYLYTSYGTYQFLNQIKLNHQOERSLFQFSTNDSSI ILEESEGKS ILKHPSAYQVIDS TGEFNEHHFYSAIFVPTSEDHRQ
QLEKKLLLVDVPLRNFGGFKSYRLLKPTEGSTYKIYFGFANRTAYEDFKASDI FNENFSKDALSQYFGASGQHSSYFERY
LYPIEDH

SEQ ID NO:20 polypeptide sequence

MINRDNKKAITKKGMISNRLNKFSIRKYTVGTAS ILVGTTLIFGLGNQEAKAAENTSTENAKQDDATTSDNKEVVSETEN
NSTTENDSTNP IKKETNTDSQPEAKEESTTSSTQQQONNVTATTETKPQNIEKENVKPSTDKTATEDTSVILEEKKAPNY
TNNDVTTKPSTSEIQTKPTTPQES TN IENSQPQPTPSKVDNQVTDATNPKEPVNVSKEELKNNPEKLKELVRNDNNTDRS
TKPVATAPTSVAPKRLNAKMRFAVAQPARVASNNVNDL I TVTKQTIKVGDGKDNVAARHDGKDIEYDTEFTIDNKVKKGD
TMT INYDKNVIPSDLTDKNDPIDITDPSGEVIAKGTFDKATKQITYTFTDYVDKYEDIKARLTLYSYIDKQAVPNETSLN
LTFATAGKETSONVSVDYQDPMVHGDSNIQSI FTKLDENKQTIEQQIYVNPLKKTATNTKVDIAGSQVDDYGNIKLENGS
TIIDONTEIKVYKVNPNQOLPOSNRIYDFSQYEDVTSQFDNKKSFSNNVATLDFGDINSAYITKVVSKYTPTSDGELDIA
QGTSMRTTDKYGYYNYAGYSNFIVTSNDTGGGDGTVKPEEKLY KIGDYVWEDVDKDGVQGTDSKEKPMANVLVTLTYPDG
TTKSVRTDANGHYEFGGLKDGETYTVKFETPAGYLPTKVNGTTDGEKDSNGSS ITVKINGKDDMS LD TGFYKEPKYNLGD
YVWEDTNKDGIQDANEPGIKDVKVTLKDSTGKVIGTTTTDASGKYKFTDLDNGNY TVEFETPAGY TPTVKNTTAEDKDSN
GLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDS TEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYRFDNL
DSGKYKVIFEKPAGLTQTVINTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDF ILDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDAGKHTPVKPMS TTKDHHNKAKALPETGSENNGSNNATLF
GGLFAALGSLLLFGRRKKONK

SEQ ID NO:21 polypeptide sequence

MINKKNNLLTKKKPIANKSNKYAIRKFTVGTASIVIGATLLFGLGHNEAKAEENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQSSDEEK
NDVINNNQS INTDDNNQI I KKEETNNYDGIEKRSEDRTESTTNVDENEATFLOKTPQDNTHLTEEEVKESSSVESSNSST
DTAQQPSHTTINREESVOTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNIDEKISNQDE
LILNLPINEYENKARPLSTTSAQPSIKRVTVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDQSITEGYDDSEGVIKARDAENLIYDVTFEVD
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Figure 1.8

DKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKIKDNSGEL IATGTYDNKNKQITY TFTDYVDKYENY KAHLKLTSYIDKSKV
PNNNTKLDVEYKTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNISGNGDEGST
IIDDSTIIKVYKVGDNQNLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNINFGNIDSPY ITKVISKYDPNKDDYTTIQQT
VTMQTTINEYTGEFRTASYDNTIAFSTSSGQGQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGT
SKSVRTDEDGKYQFDGLKNGLTYKITFETPEGY TPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGODDMTIDSGFYQTPKYSLGNY
VWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGN I ISTTTTDENGKYQFDNLNSGNYIVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDAD
GEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDLENS SDKSTKDKLPDTGANEDYGSKGTLLGTLFAGL
GALLLGKRRKNRKNKN

SEQ ID NO:22 polypeptide sequence

MSNNFKDDFEKNRQS IDTNSHQDHTEDVEKDQSELEHQODTIENTEQQF PPRNAQRRKRRRDLATNHNKQVHNE SQTSEDN
VQNEAGTIDDRQVESSHSTESQEPSHODSTPQHEEEY YNKNAFAMDKSHPEP I EDNDKHET IKDAENNTEHS TVSDKSIA
EQSQQPKPYFATGANQANTSKDKHDDVTVKQDKDESKDHHS GKKGAAIGAGTAGVAGAAGAMGVSKAKKHSNDAQNKSNS
DKSNNSTEDKASQDKSKDHHNGKKGAAIGAGTAGLAGGAASKSASARSKPHASNNASQNHD EHDNHDRDKERKKGGMBKYV
LLPLIAAVLI IGALAIFGGMALNNHNNGTKENKI ANTNKNNADESKDKDTSKDASKDKSKSTDSDKSKEDQDKATKDESD
NDQNNANQANNQAONNONOQQANONQOOOQORQOGGEORETVNGOENLYRIAIQY YGSGSPENVEKTRRANGLSGNNIRNG
QQIVIP

SEQ ID NO:23 polypeptide sequence
MIELIKMEGMIVVSNNNFKDDFEKNRQSINPDEQQTELKEDDKTNENKKEADSQNSLSNNSNQQFPPRNAQRRKRRRETA
TNQSKQODDKHQKNSDAKTTEGS LDDRYDEAQLQOQHDKSQOQONKTEKQSQDNRMKDGKDAAL VNGTSESPEHKSKSTON
RPGPKAQQOKRKSESTQSKPS TNKDKKAATGAGI AGARGVAGAAETS KREHNKKDKQDSKHSNHENDEKS VKNDDQKQSK
KGKKAAVGAGAAAGVGAAGVAHHNNQNKHHNE EKNSNQNNQYNDQSEGKKKGGFMKILLPL TAAILILGATATFGGMALN
NHNDSKSDDQKIANQSKKDSDKKDGAQS EDNKDKKSD SNKDKKSDSDKNADDDSDNSSSNPNATS TNNNDNVANNNSNYT
NONQODNANQNSNNQQOATQGOQSHTVYGQENLYRIAIQYYGEGTOANVDKIKRANGLS SNN IHNGQTLVIPQ

SEQ ID NO:24 polypeptide sequence

MKNKLIAKSLLTIAAIGITTTTIASTADASEGYGPREKKPVS INHNIVEYNDGTFKYQSRPKFNSTPKY IKFKHDYNILE
FNDGTFEYGARPQFNKPARKTDAT IKKEQKLIQAQNLVREFEKTHTVSAHRKAQKAVNLVS FEYKVKKMVLQER TDNVLK
QGLVR

SEQ ID NO:25 polypeptide sequence

MKTRIVSSVTTTLLLGS ILMNPVANAADSDINIKTGTTDIGSNT TVKTIGDLVTYDKENGMHKKVFYSFIDDKNHNKKLLY
IRTKGTIAGQYRVYSEEGANKSGLAWPSAFKVOLOLPDNEVAQISDYYPRNS IDTKEYMSTLTYGFNGNVTGDDTGKIGG
LIGANVSIGHTLKYVQOPDFKTILESPTDKKVGWKVIFNNMYNQNWGPYDRDSWNPVYGNQLFMKTRNGSMKARENFLDPN
KASSLLSSGFSPDFATVITMDRKASKQQTNIDVIYERVRDDYQLHWTSTNWKGTNTKDKWTIDRSSERYKIDWEKEEMTN

SEQ ID NO:26 polypeptide sequence

MHMKNKYISKLLVGAATITLATMISNGEAKASENTQQTS TKHQTTONNYVTDQOKAFYQVLHLKGI TEEQRNQY IKTLRE
HPERAQEVFSESLKDSKNPDRRVAQONAFYNVLKNDNLTEQEKNNY IAQIKENPDRSQQVWVESVQS SKAKERQNTENAD
KATKDFQDNKAPHDKSAAYEANSKLPKDLRDKNNRFVEKVS IEKATVRHDERVKSANDATSKLNEKDS IENRRLAQREVN
KAPMDVKEHLQKQLDALVAQKDAEKKVAPKVEAPQIQSPQIEKPKAESPKVEVPQSKLLGY YQSLKDSFNYGYKYLTDTY
KSYKEKYDTAKYYYNTYYKYKGAIDQTVLTVLGSGSKSYIQPLKVDDKNGYLAKSYAQVRNYVTES INTGKVLYTFYQNP
TLVKTAIKAQETASSIKNTLSNLLSFWK

SEQ ID NO:27 polypeptide sequence

MTKHYLNSKYQSEQRSSAMKKITMGTAS IILGSLVYIGADSQQVNAATEATNATNNQSTQVSQATSQPINFQVQKDGSSE
KSHMDDYMOHPGKVIKQNNKYYFQTVLNNASFWKEYKFYNANNQELATTVVNDNKKADTRTINVAVEPGYKSLTTKVHIV
VPQINYNHRYTTHLEFEKAIPTLADARKPNNVKPVQPKPAQPKTPTEQTKPVQPKVEKVKPTVTTTSKVEDNHSTKVVST
DTTKDQTKTQTAHTVKTAQTAQEQNKVQTPVKDVATAKS ESNNQAVSDNKSQQTNKV TKHNETPKQASKAKELPKTGLTS
VDNFISTVAFATLALLGSLSLLLFKRKESK

SEQ ID NO:28 polypeptide sequence

MNKQOKEFKSFYSIRKSSLGVASVAISTLLLLMSNGEAQARAEETGGTNTEAQPKTEAVASPTTTSEKAPETKPVANAVS
VSNKEVEAPTSETKEAKEVKEVKAPKETKAVKPAAKATNNTY PILNQELREATKNPATKDKDHSAPNSRPIDFEMKKENG
EQQFYHYASSVKPARVIFIDSKPEIELGLQSGQFWRKFEVYEGDKKLPIKLYVSYDTVKDYAY IRFSVSNGTKAVKIVSST
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Figure 1.9

HFNNKEEKYDYTLMEFAQPIYNSADKFKTEEDYKAEKLLAPYKKAKTLERQVYELNKIQDKLPEKLKAEYKKKLEDTKKA
LDEQVKSAITEFONVQPTNEKMTDLQDTKYVVYESVENNESMMDTFVKHP IKTGMLNGKKYMVMET TNDDYWKDFMVEGQ
RVRTISKDAKNNTRTIIFPYVEGKTLYDATVKVHVKT IDYDGQYHVRIVDKEAFTKANTDKSNKKEQQODNSAKKEATPAT
PSKPTPSPVEKESQKQODSQKDDNKQLPSVEKENDASSESGKDKTPATKPTKGEVESSSTTPTKVVSTTQNVAKPTTASSK
TTKDVVQTSAGSSEAKDSAPLOKANI KNTNDGHTQSONNKNTQENKAKSLPQTGEESNKDMTLPLMALLALSSIVAFVLP
RKRKN

SEQ ID NO:29 polypeptide sequence

MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTASILVGTTLI FGLSGHEAKAREHTNGELNQSKNETTAPSENKT TEKVDSR
QLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETSSNMQS PONATASQSTTQTSNVT TNDKS STTY SNETDKSNLTQAKNVSTTEKT
TTIKQRALNRMAVNTVAAPQQGTNVNDKVHFTNIDIAIDKGHVNKTTGNTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTONLYNAQGNIIAKGTYDSKINTTTY TFTNYVDQYTNVSGSFEQVAFAKRENATTDKTAYKMEV
TLGNDTY SKDVIVDYGNQKGQOLISSTNY INNEDLSRNMTVYVNQPKKTY TKETFVTNLTGYKENPDAKNFKIYEVTDON
QFVDSFTPDTSKLKDVTGQFDVIYSNDNKTATVDLLNGOSSSDKQY IIQQVAYPDNSSTDNGKIDY TLETQNGKSSWSNS
YSNVNGSSTANGDQOKKYNLGDYVWEDTNKDGKODANEKG IKGVYVILKDSNGKELDRTTTDENGKYQF TGLSNGTYSVEF
STPAGYTPTTANAGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKG IKGVKVTLON
EXGEVIGTTETDENGKYRFDNLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVT ITDHDDFTLDNGY YEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDEDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDEDSDAGKHTP TKPMSTVKDQHKTAKATL PETGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO:30 polypeptide sequence

MNMKKKEKHATRKKS IGVASVLVGTLIGFGLLSSKEADASENSVTQSDSASNESKSNDSSSVSAAPKTDDTNVSDTKTSS
NTNNGETSVAQNPAQQETTQSSSTNATTEETPYTGEATTTTTNQANTPATTQS SNTNAEELVNQTSNETTSNDTNTVSSV
NSPONSTNAENVSTTQDTSTEATPSNNESAPONTDASNKDVVSQAVNPSTPRMRAFSLAAVARDAPARGTDITNQLTDVK
VTIDSGTTVYPHQAGYVKLNYGFSVPNSAVKGDTFKI TVPKELNLNGVTS TAKVPPIMAGDOVLANGVIDSDGNVIYTFT
DYVDNKENVTANITMPAYIDPENVTKTGNVTLTTGIGTNTASKTVLIDYEKYGOFHNLS IKGTIDQIDKTNNTYRQTIYV
NPSGDNVVLPALTGNLIPNTKSNALIDAKNTDIKVYRVDNANDLSESYYVNPSDFEDVTNQVRISFPNANQY KVEFPTDD
DQITTPYIVVVNGHIDPASTGDLALRSTFYGYDSNFIWRSMSWDNEVAFNNGSGSGDGIDKPVVPEQPDEPGEIEPIPED
SDSDPGSDSGSDSNSDSGSDSGSDSTSDSGSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSD
SASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSPSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDPSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSASDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SESDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSASDSDSGSDSDSSSDSDSDSTSDTESDNDSDSDSNSDSESGSNNNVVPPNSPK
NOTNASNKNEAKDSKEPLPDTGSEDEANTSLIWGLLASLGSLLLFRRKKENKDKK

SEQ ID NO:31 polypeptide sequence
MKNNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGODKEARASEQKTTTVEENGNSATDNKTSETQTTATNVNHIEETQS YNATV
TEQPSNATQVTTEEAPKAVQAPQTAQPANVETVKEEEKPQVKETTQPQDNSGNORQVDLTPKKVTONOGTETQVEVAQPR
TASESKPRVTRSADVAEAKEASDVSEVKGTDVTSKVTVESGS IEAPQGNKVEPHAGQORVVLKYKLKFADGLKRGDYFDFT
LSNNVNTYGVSTARKVPEI KNGSVVMATGEILGNGNIRYTFTNEIEHKVEVTANLEINLFIDPKTVQSNGEQKITSKLNG
EETEKTIPVVYNPGVSNSYTNVNGSIETFNKESNKFTHIAY IKPMNGNQSNTVSVTGTLTEGSNLAGGQPTVKVYEYLGK
KDELPQSVYANTSDTNKFKDVTKEMNGKLSVODNGS Y SLNLDKLDKTYVIHY TGEYLQGSDQVNFRTELYGYPERAYKSY
YVYGGYRLTWDNGLVLYSNKADGNGKNGQI IQDNDFEYKEDTAKGTMSGQYDAKQI TETEENQDNTPLDIDYHTATDGEG
GYVDGYIETIEETDSSAIDIDYHTAVDSEVGHVGGYTESSEESNPIDFEESTHENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTES
NLVEFDEESTKGIVTGAVSDHTTIEDTKEYTTESNLIELVDELPEEHGQAQGP IEEITENNHHI SHSGLGTENGHGNYGV
IEEIEENSHVDIKSELGYEGGQNSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDIDFDSVPQIHGQONKGDQSFEEDTEKDKPKYER
GGNIIDIDFDSVPQIHGFNKHNEIIEEDTNKDKPNYQFGGHNSVDFEEDTLPKVSGONEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVPS
EPETPMPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPAEPGKPVPPAK
EEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKKAQSKKSELPETGGEESTNKGMLFGGLFSILGLALLRRNKKNNKA

SEQ ID NO:32 polypeptide sequence

MKKRIDYLSNKONKYSIRRFTVGTTSVIVGATILFGIGNHOAQASEQSNDTTQSSKINNASADSEKNNMIETPQLNTTAND
TSDISANTNSANVDSTTKPMSTQTSNTTTTEPASTNETPQPTATKNQATARKMODQTVPQEANSQVDNKTTNDANS TATN
SELKNSQTLDLPQSSPQTISNAQGTSKPSVRTRAVRSLAVAEPVVNAADAKGTNVNDKVTASNFKLEKTTFDPNOSGNTE
MAANFTVTDKVKSGDYFTAKLPDSLTGNGDVDYSNSNNTMPIADIKSTNGDVVAKATYDILTKTY TFVFTDYVNNKENIN
GOFSLPLFTDRAKAPKSGTYDANINIADEMFNNKITYNYSSPIAGIDKPNGANISSQI IGVDTASGONTYKQTVFVNEKQ
RVLGNTWVYIKGYQDKIEESSGKVSATDTKLRIFEVNDTSKLSDSYYADPNDSNLKEVTDQFKNR IY YEHPNVAS IKFGD
ITKTYVVLVEGHYDNTGKNLKTOVIQENVDPVTNRDY S IFGWNNENVVRYGGGSADGDSAVNPKDPTPGPPVDPEPSPDP
EPEPTPDPEPSPDPEPEPSPDPDPDSDSDSDSGESDSDSGSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSDSDSDSDS
DSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDS
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Figure 1.10

DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSRVTPPNNEQKAPSNPKGEVNHSNKVS KQHKTDALPETGDKSENTNATLFGAMMALLGSLLLFRKRKQODHKEKA

SEQ ID NO:33 polypeptide sequence
MKKQIISLGALAVASSLFTWDNKADATVTKDYSKESRVNEKSKKGATVSDYYYWKIIDSLEAQFTGAIDLLEDYKYGDPT
YKEAKDRLMTRVLGEDQYLLKKKIDEYELYKKWYKS SNKNTNMLTFHKYNLYNLTMNEYND I FNSLKDAVYQFNKEVKET
EHKNVDLKQFDKDGEDKATKEVYDLVSEIDTLVYVTY YADKDYGEHAKELRAKLDLILGDTDNPHKITNERIKKEMIDDLN
SIIDDFFMETKQNRPNSITKYDPTKHNFKEKSENKPNFDKLVEETKKAVKEADESWKNKTVKKYEETVTKSPVVKEEKKYV
EEPQLPKVGNOQEVKTTAGKAEETTQPVAQPLVKIPQETI YGETVKGPEY PTMENKTLOGEIVQGPDFLTMEQNRPSLSD
NYTQPTTPNPILEGLEGSSSKLEIKPQGTESTLKGIQGESSDIEVKPQATETTEASQYGPRPOFNKTPKYVKYRDAGTGT
REYNDGTFGYEARPRFNKPSETNAYNVTTNODGTVSYGARPTQNKPSETNAYNVTTHANGQVS YGARPTQKKP SKTNAYN
VTTHANGQVSYGARPTQKKPSKTNAYNVITHANGQVS YGARPTYKKPSETNAYNVI THANGQVSYGARPTQKKPSETNAY
NVITHADGTATYGPRVTK

SEQ ID NO:67 polypeptide sequence
MKSNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGQEKEAAASEQONNTTVEESGSSATESKASETQTTTNNVNT
IDETQSYSATSTEQPSKSTQVITEEAPTTVQAPKVETEMKSQEDLPSEKVADKETTGTQVDIAQPSNVS
ETKPRMKRSADVTAVSEKEVAEEAKATGTDVTNKVEVTES SLEGHNKDSNIVNPHNAQRVTLKYKWKFG
EGIKAGDYFDFTLSDNVETHGISTLRKVPEIKS

STEDKVMANGQVINERTIRYTFTDY INNKKDLTAELNLNLFIDPTTVTKQGSQKVEVTLGONKVSKEFD
IKYLDGVEDRMGVTVNGR IDTLNKEEGKFSHFAYVKPNNQSLTSVIVIGQVTSGYKQSANNPTVKVYKH
IGSDELAESVYAKLDDTSKFEDVTEKVNLSYTSNGGY TLNLGDLDNSKDYVIKYEGEYDONAKDLNFRT
HLSGYHKYYPYYPYYPYYPVOLTWNNGVAFYSN
NAKGDGKDKPNDPIIEKSEPIDLDIKSEPPVEKHELTGTIEESNDSKPIDFEYHTAVEGAEGHAEGIIE
TEEDS IHVDFEESTHENS KHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTESNLVEFDEESTKGIVTGAVSDHTTVEDT
KEYTTESNLIELVDELPEEHGQAQGPIEEI TENNHHISHSGLGTENGHGNYGVIDEIEENSHVDIKSEL
GYEGGQNSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDI

DFDSVPOIHGONNGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNI IDIDFDSVPQIHGFNKHNEI TEEDTNKDKPNYQF
GGHNSVDFEEDTLPKVSGONEGOQTIEEDTTPPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPGEPTPPKPEVE
SEPETPVPPTPEVPSEPGKPVPPAKEEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTRKOKOSKKSELPE
TGGEESTNKGMLFGGLFS ILGLVLLRRNKKNNK

A

SEQ ID NO:68 polypeptide sequence
MKFKSLITTTLALGVIASTGANFNTNEASAARKPLDKSSSTLHHGHSNIQIPYTITVNGTSQNILSSLT
FNKNQNISYKD

1ENKVKSVLYFNRGISDIDLRLSKQAEY TVHFKNGTKRVIDLKSGIYTADLINTSDIKATISVNVDTKKQ
PKDKAKANVQV
PYTITVNGTSONILSNLTFNKNQNISYKDLEGKVKSVLESNRGITDVDLRLSKQAKY TVNFKNGTKKVI
DLKSGIYTANL
INSSDIKSININVDTKKHIENKAKRNYQVPYSINLNGTSTNILSNLSFSNKPWINYKNLTSQIKSVLKH
DRGISEQDLKY
AKKAYYTVYFKNGGKRILOLNSKNYTANLVHAKDVKRIEITVKTGTKAKADRYVPYTIAVNGTSTPILS
KLKISNKQLIS ,

YKYLNDKVKSVLKSERGISDLDLKFAKQAKYTVY FKNGKKQVVNLKSDIFTPNLFSAKDIKKIDIDVKQ
YTKSKKKINKS
NNVKFPVTINKFENIVSNEFVFYNASKITINDLSIKLKSAMANDQGITKHDIGLAERAVYKVYFRNGSS
KYVDLKTEYKD

ERVFKATDIKKVDIELKF

SEQ ID NO: 69 polypeptide sequence

MNNKKTATNRKGMI PNRLNKFS IRKY SVGTASILVGTTLIFGLSGEEAKAAEHTNGELNQ
SKNETTAPSENKTTKKVDSRQLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETS SNMOSPONATAN
QSTTKTSNVTTNDKSSTTYSNETDKSNLTQAKDVS TTPKTTTIKPRTLNRMAVNTVAAPQ
QGTNVNDKVHFSNIDIAIDKGHVNQTTGKTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTONLYNAQGNI IAKGIYDSTTNTTTY TFTNYVDQYTNVRGSFEQ
VAFAKRKNATTDKTAYKMEVTLGNDTYSEEI IVDYGNKKAQPLISSTNY INNEDLSRNMT
AYVNQPKNTYTKQTFVTNLTGYKFNPNAKNFKIYEVTDONQFVDSFTPDTSKLKDVTDQF
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Figure 1.11

DVIYSNDNKTATVDLMKGQTSSNKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLDTDKTKYSWSNS
YSNVNGS STANGDQKKYNLGDY VWEDTNKDGKQDANEKGIKGVYVILKDSNGKELDRTTT
DENGKYQFTGLSNGTYSVEFSTPAGYTPTTANVGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDS
GFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDS TEKGIKGVKVTLONEKGEVIGTTETDENGKYRFD
NLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFTLDNGYYEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSPSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDEDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDAGKHETPAKPMS TVKDOHKTAKATPE
TGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKONK

SEQ ID NO: 70 polypeptide sequence
EENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQSSDEEKNDVINNNQS INTDDNNQI IKKEETNNYDGIE
KRSEDRTESTTNVDENEATFLOKTPODNTHLTEEEVKES SSVESSNSSIDTAQQPSHTTI
NREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGY TN
DEKISNQDELLNLPINEYENKARPLSTTSAQPS IKRVIVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDOS
ITEGYDDSEGVIKAHDAENLIYDVTFEVDDKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKI
KDNSGEI IATGTYDNKNKQITYTFTDYVDKYENIKAHLKLTSY IDKSKVPNNNTKLDVEY
KTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFINIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNI
SGNGDEGSTIIDDSTIIKVYKVGDNONLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNIN
FGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQTVTMOTTINEY TGEFRTASYDNTIAFSTSSGQ
GQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGTSKSVRTDEDGK
YQFDGLKNGLTYKITFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGODDMTIDSGFYQ
TPKYSLGNYVWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGNI ISTTTTDENGKYQFDNLNS
GNYIVHFDKPSGMIQTTTDSGDDDEQDADGEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDE
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SEQ ID NO:34 polynucleotide sequence

ATGTTACAAGTAACTGATGTGAGTTTACGTTTTGCAGATCGTARACTATTTGAAGATGTARATATTAAATTTACAGAAGE
TAATTGTTATGGATTAATTGGTGCGAATGGTGCAGGTARATCAACATTCTTAARAATAT TATCTGGTGAAT TAGATTCTC
AARCAGGACATGTTTCATTAGGTAARAATGAACCTCTAGCTGTTTTAAAACAGGACCACTATGCTTATGAAGATGAACGC
GTGCTTGATGTTGTAATTARAGGTCACGAACGTCTTTATGAGGTTATGARAGARRAAGATGAAATCTATATGAAGCCAGA
TTTCAGTGATGAAGATGGTATCCGTECTGCTGAACTTGARGGTGARTTTGCAGAAATGAATGGTTGGAATGCTGARGCTE
ATGCTGCTAACCTTTTATCTGGTTTAGETATCGATCCAACTTTACACGATARARRAATGECTGART TAGAAAACAACCAR
AARATTAAAGTATTATTAGCGCAAAGT TTATTCGGTGAACCAGACGTACTATTACTGGATGAGCCTACTAACGGTCTCGA
TATTCCAGCAATCAGTTGGTTAGAAGAT TTCTTAATTAACT T TGATAATACTGT TATCGTAGTATCGCATGACCETCATT
TCTTARATAATGTATGTACTCATATCGCTGATTTAGACT TCGGTARAAT TAAAGT TTATCTTGGTARCTATGATTTTTGR
TATCAATCTAGTCAGTTAGCTCARAAGATGGCTCAAGAACAAAACARGAAARAAGABGARARAATGAAAGAGTTACAGGA
CTTTATTGCACGTTTCTCAGCTAACGCTTCTARATCTAARCARGCAACAAGTCGTAAAARACAACTTGAGARAATTGAAT
TAGATGATATTCAACCATCATCARGAAGATATCCTTTCGT TAAATTCACGCCTGAGCGTGAGATTGGTAACGACTTATTA
ATCGTTCAAAATCTTTCTAAAACAATTGACGGCGARANAGTAT TAGATARTGTATCAT TCACAATGAATCCAARTGATAL
AGCGATTTTAATTGGAGATAGTGAAATTGCARAAACAACATTACTTAARATAT TAGCTGGCEARATGGAACCAGACGALG
GTTCATTTAAATGGGGTGTTACTACATCATTAAGTTACT TCCCTARAGATAACTCAGAGT TCTTTGAGGGTGTAAATATG
ARTCTCGTTGATTGGTTARGACAATATGCTCCTGARGATGAACAARCAGARACATT T TTACGTGGTTTCT TAGGTCGTAT
GTTATTTAGTGGTGRAGAAGT TAAGARARAAGCTAGTGTGCTTTCAGGTGGAGAARARGTACGTTGTATGCTARGTARAR
TGATGTTATCAAGTGCGAATGTACTTTTACTTGACGAACCTACTAACCACTTAGACTTAGAARGTATTACTGCTGTCAAT
GATGGTCTTAAATCATTTAAAGGTTCTATCATCTTTACTTCTTATGACTTCGAATTTATCARCACGATTGCAAACCGTGT

TATCGATTTAAATAAACAAGGCGGCGTTTCARRAGAAATTCCATATGAAGAATACTTGCAAGARATCGGCGTTTTARAAT
Ah

SEQ ID NO:35 polynucleotide sequence
ATGTTACAAGTAACTCATGTAAGTTTACGTTTTGGTGATCGTARACTATTTGAAGATGTARATATAAAATTTACAGAGGE
TAATTGTTATGGATTAATTGGTGCARATGETGCTGGGARATCTACAT TCT TGAAGAT T TTATCAGGCGARATTGATTCAC
AGACTGGTCATGTATCTC TAGGTAAAGATGAGCCTTTGECTGTGTTAAAACARGATCATT TTGCTTATGAAGATGAACGT
GTTTTAGATGTTGTGATTAAAGGACATGAACGTTTGTATCAAGTGATGAAAGAGAAAGATGARATTTATATGAAACCTGA
TTTCAGCGATGAGGACGETATTCGCECTGCAGAACTTGAAGGAGAATTTGCAGAARTGAACGGTTGGARTACTEAAGCTE
ATGCTGCTAACTTATTATCAGGATTAGGCATAGARCCTGACTTACATGATAARAATATGTCTGAACTTGARAATAATCAR
AAAGTTAAGGTATTGTTAGCTCAAAGTTTATTTGGTGATCCTGACGTTCTTTTACTAGATGAGCCTACCAATGGTTTAGA
TATACCAGCAATAAGTTGGTTAGAAGACTTTTTAATTAATTTTGAAAATACTGTCATTGTCGTTTCGCATGACCGTCACT
TCTTAAATAATGTTTGTACTCATATTGCTGAT TTAGACTTTGGCARARTTARACTTTATGTTGGTAACTATGATTTTTCR
TATCAATCAAGTCAATTAGCACAAAAAATGGCACAAGAACAAARTAAGAAARRAGAAGAAAAAATGAARGAGTTACAGGA
TTTCATCECACGCTTCTCAGCARATGCTTCTAAATC TAAACAGGCAACAAGTCGTAAGARACAATTAGRAAAAATTGAAT
TAGATGATATCCAGCCATCATCTCGTAGATACCCTTACGTGARATTTACTCCTGARCGTGAAATTGGARATGATTTACTT
ACAGTAGARRATCTTTCTAAAACAATTGACGGCGAARARAGTACTAGACAATGTTTCATTCACTATGAATCCTAATGATAR
AGCTATTTTAGTTGGTGATAGCGAAATTGCTAAAACARCATTGTTARARATTTTAGCTGGAGAAARTGGARCCAGATGAAG
GTACATTTAAATGGGGTGTAACGACATCTTTAAGTTACTTCCCTAAAGATAACTCTGAGTTCTTTGATGGTGTCGATATG
AATTTAGTTGAATGGTTACGTCAATACGCTCCAGAAGATGAACAAACTGARACATTTT TACGTGGTTTCTTAGGTCGCAT
GTTATTTAGTGGTGAGEAAGTTAAGARAAAAGCAAGCATGCTT TCAGGTGGAGAARAAGTACGTTGCATGTTAAGTARAR
TGATGTTATCAAGTGCTAACGTACTTTTACTTIGATGAGCCAACAAACCATTTAGATTTGGAAAGTATCACTGCTGTARAT
GRCGGATTAARATCATTTAAAGGTTCTATCATCTTCACTTCTTATGATT TTGAATTTATTAATACAATCGCAAATCGAGT
GATTGACTTGAATCAAGCTGGTGCCCTTTCTAAAGARGTACCTTATGAGGAATACTTACAAGAAATTGCTGTATTACARA
ATARTTAA

SEQ ID NO:36 polynucleotide sequence

ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCTCGTGGTAACCCAACTG T TGAAGTAGAAGTATTAAC
TGAAAGTGCCGCATTTGGTCGTGCATTAGTACCATCAGGTGCTTCAACTCGTGARCACGAAGCTGTTGAATTACGTGATG
GAGACARATCACGTTATTTAGGTAAAGGTGTTACTAARGCAGT TGAARACGTTAATGAAATCATCGCACCAGAAATTATT
GAAGGTGAATTTTCAGTAT TAGATCAAGTATCTATTGATAARATGATGATCGCATTAGACGETACTCCRAACAARGGETAR
ATTAGGTGCARATGCTATTTTAGGTGTATCTATCGCAGTAGCACGTGCAGCAGCTGACTTATTAGGTCAACCACTTTACA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAGCAGTTACCAGTACCAATGATGAACATCGT TAATGGTGETTCTCACTCAGATGCT
CCAATTGCATTCCAAGAATTCATGAT TTTACCTGTACGTGCTACAACGTTCARAGAATCATTACGTTGGGETACTGAAAT
TTTCCACAACTTARAATCAATTTTARGCAAACGTGGTTTAGARACTGCAGTAGGTGACGARGETGGTTTCAGCTCCTARAT
TTGAAGGTACTGAAGATGCTGTTGAAACAATTATCCARGCAATCGAAGCAGCTGETTACAAACCAGGTGARGARGTATTC

12/58



F-‘Sm 2.2

TTAGGATTTGACTGTGCATCATCAGAATTCTATGAAAATGGTGTATATGACTACAGTARGT TCGARGGCGAACACGRETEC
AAANCGTACAGCTGCAGAACAAGTTGACTACTTAGARCAAT TAGTAGACARATATCCTATCATTACAATTGAAGACGGETA
TGGACGAAARCGACTGGGATGCGTTGGAAACAACTTACAGARCGTATCGGTGACCGTGTACAATTAGTAGGTGACGATTTA
TTCGTAACARACACTGAAATTTTAGCAARAGGTATTGAARACGGAATTGGTAACTCAATCTTAATTAARGTTARCCARAT
CGGTACATTAACTGAAACATTTGATGCAATCGARATGGCTCARARAGCTGGTTACACAGCAGTAGTTTCTCACCGTTCAG
GTGAAACAGAAGATACAACAATTGCTGATATTGCTGTTGCTACAARCGCTGGTCARATTARAACTGGTTCAT TATCACGT
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATCGAAGATGAAT TATTTGAAACTGCTAAATATGACGGTATCAR
ATCATTCTATAACTTAGATARATAA

SEQ ID NO:37 polynucleotide sequence
ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCACGTGETAACCCAACAGTTGAAGT TGAAGTATTAAC
TGARAGCGGTGCTTTCEGACGTGCATTAGTACCTTCTGGTGCTTCTACTGGTGARCATGARGCAGTTGAATTACGTGATG
GAGATAAATCACGTTATTTAGGTAAAGGTGTGACTARAGCGGTAGARAATGTTAACGAAATGATCGCACCAGAAATCGTT
GAAGGTGAATTTTCAGTTTTAGATCAAGTATCTATTGATAAAATGATGATTCAAT TAGACGGTACACACARCAMAGGTAR
ATTAGGTGCARATGCCATTTTAGGTGTTTCTATTGCCETAGCTCGTGCAGCTGCTGACTTATTAGGTCARCCATTATATA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTARACAATTGCCAGTACCTATGATGAATAT TGTTAATGCTGGTTCTCACTCAGATGCA
CCARTTGCTTTCCAAGAGTTCATGAT TTTACCTGTAGGTGCTGAGTCATTCARAGAATCATTACGTTGGGGTGCAGAAAT
CTTCCATBACCTTAAATCAATCTTAAGTGAACGTGGTTTAGABACTGCAGTAGGTCATGAAGGTGGTTTCGCTCCTAGAT
TTGAAGGCACTGAAGACGCTGTAGAAACTATTATTAAAGCTATCGAAAARGCAGGATACARACCAGGTGAAGATGTATTC
TTAGGATTTGACTGTGCTTCTTCTGAAT TCTATGARAATGETGTTTATGAT TACACTARATTCGARGGTGARCACGGTGC
TAAACGTAGTGCAGCAGAGCAAGTTGACTACT TAGAAGAATTAATTGGTAAATATCCAATCATCACTATTGARAGATGGTA.
TGGATGARAACGATTGGGAAGGTTGGARACAATTAACTGATCGTATCGGTGATARAGTTCAATTAGTTGGTGATGATTTA
TTCGTAACTAACACTGAAATTTTATCTARAGGTATCGAACAAGGTATTGGTAACTCAATCTTAATCAAAGTAAACCAALT
CGGTACATTAACTGABACATTCGATGCTATTGARAATGGCTCARAAAGCTGGATATACTGCGETTGTATCTCACCGTTCTE
GTGAAACTGAAGATACTACAATTGCTGATATCGCAGT TGCTACANATGCAGGCCAARTTAARACAGETTCATTATCTAGA
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATTGAAGATGAATTATACGAAACAGCTARATTTGAAGGAATTAA
ATCTTTCTACAATTTAGATARATAA

SEQ ID NO:38 polynucleotide sequence
ATGAARAAAATCGTTACAGCTACAATCGCTACAGCAGGACTTGCCACTATCGCATTTGCAGGACATGATGCACAAGCCGC
AGAACAAAATAACAATGGATATAATTCTAATGACGCTCAATCATACAGCTATACGTATACAATTGATGCACAAGGTAATT
ATCATTACACTTGGACAGGAAAT TGGAATCCAAGTCAATTAACGCAARACAACACATACTACTACAACAACTACAATACT
TATAGTTATAACAATGCATCTTACAATAACTACTATAATCATTCATATCAATACARTARCTATACARACAATAGCCARAC
AGCAACAAATAACTATTATACTGGTGGTTCAGGTGCAAGTTATAGCACAACARGTAATAATGTTCATGTGACTACARCTG
CAGCGCCATCTTCARATGGTCGTTCAATTTCTAATGGTTATGCATCAGGARGTAACTTATATACTTCAGGACAATGTACT
TATTATGTATTTGATCGTGTTGGTGCGAARATTEGGTTCARCATGGGGTARCGCAAGTAAT TGEECTAACGCAGCTGCATC
ATCTGGCTATACAGTGARCAATACACCARRAGT TGGTGCTATCATGCARACAACACANGGCTATTACGETCATATTGCTT
ACGTTGAAGGCGTTAACAGCARCGETTCTGTTCGTGTTTCAGAAATGAACTATGGACATGETGCTGGTETGETTACGTCT
CGTACAATTTCAGCAARCCAAGCAGGTTCATATAATTTCATTCATTAA

SEQ ID NO:39 polynucleotide sequence
ATGAAGAAARATCGCTACAGCTACTATCGCAACTGCAGGATTCGCTACRATCGCAATTGCATCAGGARATCAAGCTCATGC
TTCTCAGCAAGATAACTACGGTTATAATCCARACGACCCARCATCATATAGCTATACT TACACTATTGATGCACAAGGTA
ACTACCATTACACATGGAAAGGTAACTGGCATCCARGTCAATTAAACCARGATAATGGCTACTACAGCTATTACTACTAC
AARTGECTACAATAACTACARCAATTACAACAATGGTTATAGCTACAATAATTACAGCCGTTACAACAACTACTCARATAA
TAATCAATCATATARCTACAATAACTATAATAGTTACAACACAARCAGCTACCGTACTGGTGETTTAGGTGCARGCTACA
GCACTTCAAGCAACAATGTTCAAGTAACTACAACTATGGCTCCATCATCABATGECCGTTCARTCTCARGTGGTTATACT
TCAGGACGTAACTTATACACTTCTGGTCAATGTACATACTACGTATTTGATCGTGTAGGTGGTAAARTCGGTTCAACTTG
GGGCAATGCAAGTARCTGGEGCTAACGCAGCTGCAAGAGCTGGTTACACAGTGARACAATACACCARAAGCTGGTGCAATTA
TGCAAACAACTCRAGGTGCATACGGTCACGTTGCATACGTTGARAGTET TARCAGCAATGGTTCAGTARGAGTTTCAGAA
ATGRACTATGGTTATGGCCCAGGTGTTGTAACTTCACGTACAATCTCAGCTAGCCARGCTGCTGGTTATAACTTCATTCA
CTAA

SEQ ID NO:40 polynucleotide sequence

ATGAAARAAATCGCTACAGCTACAATTGCAACTGCAGGAATCGCTACTTTCGCATTTGCACACCATGACGCACAAGCAGT
AGAACARARTAATGATGGGTACAATCCARACGACCCTTATTCATATAGCTACACTTACACAATCGATGCTGAAGGTAACT
ACCACTACACTTGGARAGGTAACTGGAGTCCAGATCGTGTAAATACTTCATATAACTATAATAAT TATAATAACTACAAC
TACTATGGTTACAATAACTATAGCAACTACAATAACTACAGTAARTTACAACAATTACAACAACTATCARTCARACAACAC
GCAATCACAAAGAACAACTCAACCGACTGGTGGTTTAGGCGCAAGCTATTCARCATCARGTAGTAATGTTCACGTTACAR
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CAACTTCTGCGCCATCATCAAACGGTGTATCTTTATCAARCGCTCGCTCAGCATCTGGTAACTTATACACTTCAGGTCAA
TGTACATATTATGTATTTGACAGAGTAGGTGGCARAATCGGTTCAACGTGEGGGTAACGCAAACAACTGGGCAAACGCTGC
AGCACGTTCTGGTTACACAGTARACAATTCGCCTGCTARAGGTGCAATCTTACARACGTCACRAGGTGCATACGGACACG
TAGCATACGTTGAAGGTGTAAACAGCAATGGTTCAATCAGAGTTTCAGARATGAACTACGGTCACGGTGCAGGTGTTGETC
ACTTCACGTACAATCTCTGCGAGCCAAGCTGCTTCATATAACTATATTCACTAA

SEQ ID NO:41 polynucleotide sequence
ATGAAARARTTAGTACCTTTATTATTAGCCTTATTACTTCTAGTTGCTGCATGTGGTACTGGTGGTAAACAAAGCAGTGA
TAAGTCABATGGCAAATTAAAAGTAGTARCGACGAATTCAATTTTATATGATATGGCTARARATGTTGGTGGAGRCARCG
TCGATATTCATAGTATTGTACCTGTTGETCARGATCCTCATGARTATGARGTTARACCTARAGATATTARAAAGTTARCT
GACGCTGACGTTATTTTATACAACGGATTARATTTAGAGACTGGTARCGETTGGTTIGARAAAGCCTTAGAACAGECTGE
TAAATCATTAARAGATAAAARAGTTATCGCAGTAPCARAAGATGTTARACCTATCTATTTARACGGTGAAGAAGGCAACA
BAAGATARACAARGATCCACACGCATGGTTAAGTTTAGATAATGGTAT TARATACGTAAARACAAT TCARCARACAT TTATC
GATAACGACAAARBACATABAGCAGATTATGARARGCARGGTARCARATACATTGCTCAATTGGAARARTTARATARTGA
CAGTABAGACABRATTTAATGACATTCCAARRGAACAACGTGCCATGATTACAAGTGARGGTGCCTTCAAGTACTTCTCAR
BAACAATACGGTATTACACCAGCTTATATTTCGGAAATTAACACTGAARRACARGGTACACCTGARCAAATGAGACARGCT
ATTGAGTTTGTTARAARGCACARATTAARACACTTATTAGTAGARACARGTGTTGATAAGARAGCAATGGAAAGTTTATC
TGAAGARACGAAGAAAGATATCTTTGGTGARGTGTACACAGATTCAATCGGTARAGARGGCACTARAGGTGACTCTTACT
ACAAAATGATGAARTCAAATATTGAAACTGTACACGGARGCATGAAATAA

SEQ ID NO:42 polynucleotide sequence
GTGAARAAAATTCTCGCTTTAGCAATAGCATTTTTAATTATCCTTGCCGCATGTGGGAATCACAGTAACCATGAACATCA
CTCACATGAAGGAARATTAARAGTTGTAACTACAAACTCTATTCTCTATGACATGGTTARACGTGTCGGTGGAAATAAGG
TCGATGTTCATAGCATCGTTCCAGTAGGACAAGACCCACATGAATATGAGGTTARACCTAARGATATTARAGCATTAACA
GATGCTGACGTTGTATTTTATAACGGTTTAAACCTAGRAACTGGAAATGGTTGGTTTGARAAAGCACT TGACCAAGCAGG
AAAATCAACAAAAGATARRAATGTGATAGCAGCATCARATARTGT TARACCAATATACTTARATGGTGAGGAAGGTAACA
ARAACAAACAAGATCCACATGCATGGTTAAGTTTAGAGAATGGAATTARATACGTAAARRCAATACAARAATCACTAGAA
CATCATGATAAAAAAGATAAGTCTACATATGARAARACARGGGAATGCATATATATCAARATTAGAAGAACTTAATAARGA
TAGTAAAAATAARTTTGATGACATACCCARAAATCAACGTGCCATGATGACAAGTGAAGGTGCATTTARATATTTTGCTC
AACAATTCGATGTTAARACCAGGTTATATTTGGGAGATARACACAGARAAACAAGGTACACCTGGTCARATGAAACAAGCC
ATTARATTTGTTAAAGATAATCATTTAAAACATTTATTAGTCGAAACAAGCGTAGATARRAAAGCTATGCAARGTTTATC
AGAAGAAACTAAGAAAGATATTTATGGTGAAGTATTTACCGACTCTATAGGTAAGGAAGGTACTAAAGGTGACTCATACT
ATAAAATGATGARATCTAATATTGATACAATACATGGTAGTATGAAATAA

SEQ ID NO:43 polynucleotide sequence
ATGAAARAGACAATTATGGCATCATCATTAGCAGTGGCATTAGGTGTAACAGGTTACGCAGCAGGTACAGGACATCAAGT
ACACGCTGCTGAAGTAARCGTTGATCAAGCACACTTAGTTGACTTAGCGCATARTCACCARGATCAATTARATGCAGCTC
CAATCARAGATGGTGCATATGACATCCACT TTGTARRAGATGGTTTCCAATATAACTTTACTTCAAATGGTACTACATGE
TCATGGAGCTATGAAGCAGCTAATGGTCAAACTGCTGETTTCTCARACGTTGCAGGTGCAGACTACACTACTTCATACAA
CCARGGTTCAGATGTACAATCAGTAAGCTACAATGCACAATCARGTAACTCAAACGTTGARGCTGTTTCAGCTCCAACTT
ACCATAACTACAGCACTTCAACTACTTCAAGT TCAGTGAGATTARGCAATGGTAATACTGCAGETGCTACTGGTTCATCA
GCAGCTCARATCATGGCTCAACGTACTGGTGTT TCAGCTTCTACATGGGCTGCARTCATCGCTCGTGAATCARATGGTCA
AGTAAATGCTTACAACCCATCAGGTGCTTCAGGTTTATTCCARACTATGCCAGGTTGGGGTCCGACAAACACTGTTGACC
ARCAAATCAACGCAGCTGTTARAGCATACAAAGCACAAGGTTTAGGTGCTTGGGGATTCTAR

SEQ ID NO:44 polynucleotide sequence
ATGAAARRARCAGTTATCGCTTCTACATTAGCAGTATCTTTAGGRATTGCAGGTTACGGTTTATCAGGACATGARGCACA
CGCTTCAGAAACTACAAACGTTGATAAAGCACACTTAGTAGATTTAGCACAACATAATCCTGAAGAATTAAATGCTARAC
CAGTTCARGCTGGTGCTTACGATAT TCATTTCGTAGACAATGGATACCAATACAACTTCACTTCAAATGGTTCTGAATGG
TCATGGAGCTACGCTGTAGCTGGTTCAGATGCTGATTACACAGAATCATCATCAARCCARGAAGTARGTGCARATACACA
ATCTAGTAACACAAATGTACAAGCTGTTTCAGCTCCAACTTCTTCAGAAAGTCGTAGCTACAGCACATCAACTACTTCAT
ACTCAGCACCAAGCCATAACTACAGCTCTCACAGTAGTTCAGTARGATTATCARATGGTARTACTGCTGGTTCTGTAGET
TCATATGCTGCTGCTCARATGECTGCACGTACTGGTGTATCTGCTTCAACATGGGAACACATCATTGCTAGAGAATCARA
TGGTCAATTACATGCACGTAATACTTCAGGTGCTGCTGGATTAT TCCABACTATGCCAGGTTGGGGTTCAACTGGTTCAG
TABATGATCAAATCAATGCCGCTTATAAAGCATATAAAGCACAAGGTTTATCTGCTTGGGGTATGTAA

SEQ ID NO:45 polynucleotide sequence
GTGAATTATCGTGATAAAATTCAARAGTTTAGTATTCGTARATATACAGTTGETACATTTTCAACTGTCATTGCGACATT
GGTATTTTTAGGATTCAATACATCACAAGCACATGCTGCTGAARCARATCARCCAGCARGCGTGGTTARACAGARACAAC
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AAAGTAATAATGAACAGACTGAGAATCGAGAATCTCAAGTACARAATTCTCARARTTCACARAATAGTCAATCATTATCC
GCTACTCATGAAAATGAGCAACCAARTAATAGTCAAGCTAATTTAGTARATCAARAAGTAGCGCAATCATCTACTACTAA
TGATGAACARCCAGCATCTCAAARATGTARATACAAAGARAGATTCGGCARCCGGCTGCGACAACACARCCAGATARAGAAG
AAAGTAARGCATAAACAARACGARAGTCAATCTGCTAATARARATGGAAACGACAATAGAGCGGCTCATGTAGARAATCAT
GAAGCAAATGTAGTAACAGCTTCAGATTCATCTGATAATGETAACGTACAACATGACCGAAATGAATTACARGCATTTTT
TGATGCAAATTATCATGATTATCGCTTTATTGACCGTGAARATGCAGATTCTGGCACATTTAACTATGTAARAGGCATTT
TTGACAAGATTAATACTTTATTAGGCAGTAATGAT CCAATTAACAATARAGACTTGCAACTTGCATACARAGAATTGGAR
CAAGCTGTTGCTTTAATTCGTACAATGCCTCAACGTCAACAAACTAGCCGTCCGATCARACAGAATTCAAACGCGTTCTGT
TGAGTCTAGAGCTGCAGAGCCTAGATCAGTATCAGACTATCAAAATGCAAATTCATCATATTATGTTGAAAATGCTAATG
ATGGETTCAGGATATCCTGTAGGTACATATATCAATGCTTCTAGTARAGGGGCGCCATATAATTTACCAACTACACCATGE
AATACATTGAAGGCCTCTGACTCARAGGAAATTGCTCTTATGACAGCGARACABACTGGAGATGGCTACCAATGGGTTAT
TAAGTTTAATAARGGACATGCTCCACATCAAAATATGATTTTCTGGTTTGCATTACCAGCAGACCARGTGCCAGTAGGRA
GAACTGACTTTGTAACAGTTARTTCAGATGGAACARATETACAATCGGAGTCATCCAGCAGGAGCAGGTGCARAATARACCA
CTTCAACABATCTGGGAATATCCAGTARATGATCCTGATCGTTCACATGACTTTAAAATAAGAAATAGAAGTGGCCAAGT
AATATATAGCTGGCCAACTGTCCATGTTTATTCTTTAGAAGATTTATCTAGAGCCGAGTGATTATTTTAGTGARGCTGGAG
CGACACCTGCTACTARAGCATTTGGTAGACAAAATTTTGAATATATTARTGGTCARAAACCTGCTGAATCACCGGGTGTT
CCTAAAGTTTATACTTTCATCGGTCAAGGTGATGCAAGT TATACAATTTCATTTARRACACARGGTCCAACTGTTAATAA
ATTCTATTATGCAGCAGETEGEGCATEGCTTTAGAGTACAATCAATTATTTATGTACAGTCAACTATACGTCGAATCAACGC
AAGACCATCAACAACCGTCTTAATGGTTTAAGACARGTGGTTAATCGTACATATCGCATAGGTACAACTAAACGTGTAGAR
GTGAGTCAAGGARATGTACARACGAAARAGGTATTAGAAAGTACAARACCTARATATAGATGATTTIGTTGATGATCCTTT
AAGTTATGTTAAGACGCCGAGTAATAARGTGTTAGETTTTTACCCAACTAATGCARATACTAACGCTTTTAGACCGGGGG
GCGTTCAAGAATTARATGAATATCAATTAAGTCAATTATTTACTGATCARAAATTACARGAAGCAGCAAGARCTAGAARC
CCAATAAGATTAATGATTGGTTTCCGACTATCCTGATGGTTATGGTAATAGTGARACTTTAGITCCTGTTAACTTAACGGT
ATTACCTGAAARTCCARCATAATATTARATTCTTTARAAATGACGATACTCAABATATTGCTGARAAACCATTTTCAAARC
AAGCTGGGCATCCAGTTTTCTATGTATATGCAGCGTAACCAAGGEGRATGCTTCCGTGAATTTAGGTGGTAGCGTAACATCT
ATTCAACCATTACGTATTAATTTAACAAGTAATGAGAATTTTACAGATARRGATTGGCARATTACAGGTATTCCGCGTAC
ATTACACATTGAAAACTCGACAAATAGAACTAATAATGCTAGAGAACGTARCATTGAACTTGTTGGTARTTTATTACCAG
GGGATTACTTTGEGTACCATACCTTTTCGGACCGTAAAGAACAATTATTTGAAATTCGTGTTARACCACATACACCAACAATT
ACAACGACAGCTGAGCAATTARGAGGTACAGCATTACAAARAGTGCCTGTTAATATTTCGGGARATACCGTTGGATCCATC
GGCATTGGTTTATTTAGTTGCACCARCARATCAAACTACGARTGGTGGTAGTGAGGCAGATCARATACCATCTGGTTATA
CGATACTTGCGACTGEGTACACCTGATEEEGTGCATAATACAATTACTATACGACCGCAAGATTATGTTGTATTCATACCA
CCTGTAGGTAAACAARATTAGAGCAGTAGTTTATTATAATARAGTAGTTGCATCTAATATGAGTAATGCTGTTACTATTTT
GCCAGATGACATTCCACCAACAATCAATAATCCTGTTGGARTARATGCCARATACTATCGAGGCGACGAAGTCAACTTTA
CAATGGGAGTCTCTGATAGACATTCTGETATAARARATACAACTATTACTACTTTGCCARGTGGTTGGACATCARATTTA
ACTAARTCCGACAACABAANCGGCTCATTAGCTATTACAGGTAGAGTCTCTATGAATCAGGCATTTAACAGTGATATTAC
ATTTAARAGTATCAGCGACAGACAATGTCAATAATACGACAAATGATAGTCAATCTARACATGTGTCAATTCATGTAGGTA
AAATTAGTGAAGATECTCATCCGATTGTATTAGGARATACTGAGAAAGTTGTAGTAGTCAATCCGACTGCTGTATCTAAT
GATGAARAGCARAGCATAATTACTGCCTTTATGAATARARACCAAAATATAAGAGGATATTTAGCATCAACTGATCCAGT
AACTGTCGATAATAATGGTARCGTCACATTACATTACCGTGATGGCTCATCAACAACGCTTGATGCTACARATGTGATGA
CATACGAACCAGTTGETGAAATCTGAATATCARACTCCCAATGCTGCTARAACAGCAACGGTAACGATTGCTARAGGACAR
TCATTTAATATTGGTGATATTARACAATATTTTACTTTAAGTARTGGACAAGCTATTCCARATGGCACATTTACABATAT
TACATCTGATAGAACTATTCCAACTGCACAAGAAGTTAGTCARATGAATGCAGGTACGCAGTTATATCATATAGTTGCTT
CAMATGCATATCATAAAGACACTGARGATTTCTATATTAGTTTARBARATCGTTGATGTGARACARCCTGAAGGCGATCAA
CGTGTCTATCGTACGTCAACATATGATTTAACCACTGATGARATCTCAAARAGTAARACARGCTITTTATTAATGCARATAG
AGATGTAATTACGCTTGCCGAAGGTGATATTTCAGTTACARATACACCTAATGGTGCTAATGTAAGTACTATTACAGTAA
ATATTAATAAAGGTCGATTAACGAARTCATTCACGTCTRAACCTAGCTAATATGARTTTCTTGCGTTGGGTTAATTTCCCA.
CAAGATTATACAGTGACATGGACGAATGCAARAATTGCARACAGACCAACAGATAGTGGTTTATCATGGTCCGATGACCA
TAAATCTTTAATTTATCGTTATGATGCTACATTAGGCACACARATTACAACTAATGATATTTTARCGATGCTARAAGCGA
CTACTACAGTGCCTGGATTGCGTARTAATATTACTGGTAATGARARAGCACARGCAGAAGCAGGTGCGAAGACCARACTAT
AGAACAACTGGTTATTCACAATCANATGCGACAACTGATGGTCARCGTCAATT TACCTTGAATGGTCARGTGATTCARAT
ATTAGACATCATCAACCCTTCAAACGETTATGETGGGCAACCTGTTACAAATTCARATACTCGTGCAARCCATAGTAACT
CAACTGTTGTTARCGTARACGAACCEECAGCTAATCGTGCTGGCGCATTTACAATTGACCACGTTGTARRARGTAATTCT
ACACATAATGCAAGTGATGCAGTTTATARAGCGCAGTTATACTTAACGCCATATGGTCCARAACAATATGTTGAACATTT
AADTCAAAATACAGGARATACTACTGACGCTATTAACATTTATTTTGTACCAARGTGACTTAGTGAATCCAACAATTTCAG
TAGGTAATTACACTAATCATCARGTGTTCTCAGGTGAARCATTTACARATACGATTACAGCGAATGATAACTTTGGTGTG
CAATCGGTAACTGTACCAAATACATCACAAATTACAGGTACTGTTGATAATARCCATCARCATGTTTCTGCAACGGCACC
ARATGTGACATCAGCAACTAGTAAGACAATCAATTTATTAGCAACTGATACARGTGGTAATACAGCTACARCTTCATTCA
ATGTAACAGTGARACCTTTGCGTGATAAATATCGAGTTGGTACTTCATCAACGGCTGCTAATCCTGTTAGAATTGCCAAT
ATTTCGAATAATGCGACAGTATCACARGCTGATCARACGACARTTATTARTTCGTTAACGTTTACAAGTAATGCACCAAR
TAGAAACTATGCAARCAGCAAGCGCARRTGARATCACTAGTAARACAGTTAGTAATGTCAGTCGTACTGGAAATAATGCCA
ATGTCACAGTAACTGTTACTCATCAAGATGGARCAARCATCARCAGTGACTGTACCTGTAAAGCATGTCATTCCAGABATC
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QTTGCACATTCGCATTACACTGTACAARGECCAAGACTTCCCAGCAGETAATGGTTCTAGTGCAGCAGATTACT TTARGTT
ATCTAATGGTAGTGCCATTCCAGATGCAACCATTACATGGG TARGTGGACARGCGCCARATARAGATARTACACGTATTG
GTGAAGATATAACAGTAACTGCACATATCTTAATTGATGEGCGARACAACGCCGATTACGAARACAGCARCATATAARGTA
GTAAGAACTGTACCGARACATGTCTTTGARAACAGCCAGAGETGTTTTATACCCAGGTGTTTCAGATATGTATGATGCGAA
ACAATATCTTAAGCCAGTAAATAATTCTTGGTCGACARATGCGCAACATATGARTTTTCAATTTGTTGGAACATATGCTC
CTAACAAAGATGTTGTAGGTATATCAACGCGTCTTATTAGAGTGACTTATGATAATAGACARACTGARGATTTARCTATT
TTATCTAAAGTTARACCTGACCCACCAAGAATTGACGCARACTCTGTGACATATARAGCAGETCTTACARACCAAGARAT
TAAAGTTAATAACGTATTAAATAACTCGTCAGTAAAATTATTTARAGCAGATARTACACCATTARATGTCACAAATATTA
CTCATGETACTCETTTTAGTTCGGTTGTGACAGTAAGTGACGCGTTACCARATGGCGGARTTAAAGCARARTCTTCAATT
TCAATGAACAATGTGACGTATACGACGCAAGACGAACATGG TCAAGTTGTTACAGTAACARGARATGAATCTGTTGATTC
AAATGATAGTGCTTCTGTTACAGTARCACCACAATTACAAGCAACTACTGARGGCGCTGTATTTATTAAAGGTGGCGACG
GTTTTGATTTCGGTCATGTAGAACGATTTATTCAAAATCCGCCACATGGGGCAACGGTCGCATGGCATGATAGTCCAGAT
ACATGGARGAATACAGTCGGCAACACACATAARACTGCGGTTGTAACATTACCTAGTGGTCARGGTACGCGTAATGTTGA
AGTTCCAGTCARAGTTTATCCAGTTGCTARTGCTARGECGCCATCACGTGATGTGAAAGGTCARAAATTTGACACATGGTA
CAAMACGCTATTGATTACATTACATTTGATCCAAATACTAATACGARTGGTATTACAGCAGCATGGGCAARTRAGACAACAA
CCARATAACCAGCAAGCAGGCETTCAACATTTAAATGTCGATETCACATATCCAGGTATTTCAGCTGCTARACGAGTTCC
TGTAACTGTGARCGTATATCAATTTGAATTCCCTCABACTACTTATACAACAACAGTTGGTGECACTTTAGCARGTGGTA
CGCAAGCATCAGGATATGCACATATGCAARACGCTTCAGGT TTACCAACAGATGGATTTACCGTATARATGGAATCGTGAT
ACTACGGETACAAACGATGCAAACTGGGCAGCAATCGAATAAACCAAATACTGCACAAGTCGTTAATGCARARTATGATGT
CATCTATAATGGACATACATTTGCAACATCTITACCAGCGAAATTTGTAGTARAAGATGTTCARCCAGCGARACCAACTG
TCACTGAAACAGCGGCAGEAGCCGATTACAATTGCACCTEEGTGCGAACCARACAGTCAATACTCATGCTGGTAATGTTACG
ACATATGCTGACAAATTAGTTATTAAACGTAATGGARATGT TGTAACGACATTTACACGTCGTAATAATACGAGCCCATG
GGTGAAAGAAGCATCAGCAGATAATGTAARCAGGTATTGTTGGAACTAATAATGETATTACTGTGGCAGCAGGTACTTTCA
ATCCTGCTGATACAATTCAAGTTGTTGCAACACAAGGTAGTGAGCEARACAATCAGTGACGAGCARCGTAGTGATGATTIC
ACAGTTETCECACCACAACCGAACCAAGCGACTACGARAA T TTGGCARARATGGTCATATTGATATCACGCCTAATAATCC
ATCAGGACATTTAATTAATCCARCACAAGCAATGGATATTGCTTACACTGARARAGTGGGTAATGGTGCAGAACATAGTA
AGACAATTAATGTTCTTCGTGGTCABAATAATCAATGGACAATTGCCGAATAARGCCTGACTATGTARCGTTAGATGCACAA
ACTGGTAAAGTGACGTTCAATGCCARTACTATARAACCARATTCATCARTCACARTTACTCCGAAAGCAGGTACAGGTCR
CTCAGTAAGTAGTAATCCAAGTACATTAACTGCACCGGCAGCTCATACTGTCARCACARCTGARATTGTGARAAGATTATG
GTTCAAATGTRACAGCAGCTGAARTTAACAATGCAGTTCAAGTTGCTAATAARCGTACTGCAACGATTAAARRTGGCACA
GCAATGCCTACTAATTTAGCTGGTCGETAGCACAACGACGATTCCTGTGACAGTAACTTACAATGATGGTAGTACTGRAGA
AGTACAAGAGTCCATT'I‘TCACAAAAGCGGATAAACGTGAGT'IAATCACAGCTAAAAATCATTTAGATGATCCAGTAAGCA
CTGAAGGTAAAAAGCCAGGTACAATTACGCAGTACAATAATGCAATGCATAATGCGCAACAACAARTCAATACCGCGARA
ACAGAAGCACAACAAGTGATTAATAATGAGCATGCARCACCACARCAAGTTTCTGACGCACTAACTAARGTTCGTGCAGC
ACABMACTARGATTGATCAAGCTARAGCATTACTTCAAAATAARGARGATAATAGCCARTTAGTAACGTCTAARAATAACT
TACAARGTTCTGTCAACCAAGTACCATCAACTGCTGETATGACGCAACARAGTATTGATAACTATAATGCGAAGARGCGT
GAAGCAGAAACTGARATARCTGCAGCTCAACGTGTTATTGACAATGGCGATGCAACTGCACARCAARTTTCAGATGARAA
ACATCGTGTCEATAACGCATTARCAGCATTAAACCAAGCGAAACATGATTTARCTGCAGATACACATGCCTTAGAGCARG
CAGTGCAACAATTGARTCGCACAGETACAACCGACTGGTARGAAGCCGECAAGTATTACTGCTTACAATARTTCGATTCGT
GCACTTCAARGTGACTTAACAAGTGCTABAARTAGCGCTAATGCTATCATTCAGAAGCCARTARGARCAGTGCAAGAGGT
ACAATCTGCCTTAACARATGTAAATCGTGTCAATGAGCCGATTAACGCAAGCARTTARATCAATTAGTACCTTTAGCTGATA
ATAGTGCTTTAAGARCTGCTAAGACGAARCTTGATGAAGARATCAATARATCAGTAACTACTGATGETATGACACAATCA
TCAATCCAAGCATATGARAATGCTAARCGTGCAGGTCAARCAGAAACARCAARRTGCACAARATGTTATTAACAATGGTGA
CGCGACAGACCAACAAATTGCCGCAGAAARAACAAAAGTAGAAGAAARATATAATACGCTTAAAACAAGCAATTGCTGGAT
TAACACCAGACTTGGCACCATTACAARCTGCARADRACTCAGTTGCAARATGATATTGATCAGCCAACGAGTACGACTGGT
ATCACAAGCECATCTGTTGCTGCATTTAATGACARACTTTCAGCAGCTAGARCTARAATTCARGARATTGATCGCGTACT
AGCATCTCATCCAGATGTAGCABRCGATTCGTCAAAACCGTGACAGCAGCGAATGCTGCTARARCAGCACTTGATCAAGCGC
GCAATGGCTTAACAGTCGATAARGCACCTTTAGARAATGCGAARRATCAACTACAACATAGTATTGATACGCARACAAGT
ACAACTGGETATGACACAAGACTCTATARATGCATACAATGCGAAGT TAACAGCTGCACGTAATAAGGTTCARCAAATCAR
TCAAGTATTAGCAGGTTCACCTACTGTAGATCAAATTAATACARATACGTCTGCAGCAAATCAAGCGARATCTGATTTAG
ATCATGCACGTCAAGCGTTAACACCAGATAAAGCGCCGCTTCARAATGCGAARACGCAATTAGARCAAAGCATTAATCAA
CCAACAGATACAACAGGTATGACAACCGCTTCGTTARATGCATACAACCAAARATTACAAGCAGCACGTCAAAAGTTAAC
TGARATTAATCAAGTGTTGAATCGCAACCCAACTGTCCARAATATCAATGATARAGTGGCAGAGGCAAACCAAGCTAAGG
ATCAATTAARATACAGCACGTCARAGGTTTAACATTAGATAGACAGCCAGCGTTARCAACATTACATGGTGCATCTAACTTA
AACCRAGCACAACAARATAATTTCACGCAACAAATTAATGCTGCTCARAATCATGCTGCGCTTGARACAATTAAGTCTAA
CATTACGGCTTTARATACTGCCGATGACGABATTAAAAGACAGTGTTGCEGATAATAATACAATTARATCAGGTCAARATT
ACACTGACGCAACACCAGCTAATABACAAGCCTATGATAATGCAGTTARTGCGGCTARAGGTEGTCATTGGAGAAACGACT
AATCCARCGATGGATGTTAACACAGTGARCCAARARGCAGCATCTGTTARATCGACGARAGATGCTTTAGATGGTCARCA
AAACTTACAACGTGCGAAARCAGAAGCAACARATGCCATTACGCATGCARGTGATTTARACCAAGCACARRAGAATGCAT
TAACACBACAAGTGAATAGTGCACARAACGTGCAAGCAGTAAATGATATTAAACARACGACTCARAGCTTARBATACTGCT
ATGACAGGTTTARAACGTGGECGTTIGCTAATCATAACCAAGT CGTACAAAGTGATARTTATGTCARCGCAGATACTAATAA
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GAARAAATGATTACAACAATGCATACAACCATGCGAATGACATTATTARTGGTAATGCACARCATCCAGTTATAACACCARA
GTGATGTTAACAATGCTTTATCARATGTCACAAGTABAGAACATGCATTGAATGGTGAAGCTARGTTAAATGCTGCGAAR
CAAGAAGCGAATACTGCATTAGGTCATTTAAACAATTTARATAATGTACAACGTCABARCTTACAATCGCARATTAATGCG
TGCGCATCARATTGATGCAGTTAATACAATTARGCARAATGCAACAARACTTGAATAGTGCRAATGGGTAACTTAAGACARG
CTGTTGCAGATAARAGATCARGTGARACGTACAGAAGATTATGCGGATGCAGATACAGCTARACARAATGCATATARCAGT
GCAGTTTCAAGTGCTGARACAATTATTAATCARACAGCTAATCCGACAATGTCTGTTGATGATGTTAATCGTGCAACTTC
AGCTGTTACTACTAATAAAAATGCATTARATGGTGATCGAAARNTTAGTACAATCTAAAACAGATGCTGCARGAGCAATTG
ATGCATTACCACATTTARATAATGCACAAAAAGCAGATGTTAAATCTAARATTAATGCTGCATCARATATTGCTGGTGTA
AATACCGTTARRCARCAAGGTACAGATTTARATACAGCGATGGGTAACTTGCAGGGTGCAATCAATGATGAACAAACGAC
GCTTARTAGTCAAAATTATCAAGATGCGACACCTAGTARGARAACAGCATACACAAATGCGGTGCARGCTGCGARAGATA
TTTTARATAAATCARAATGGTCAAAATARAACGRAAGATCAAGTTACTGARGCGATGAATCAAGTGAATTCGGCTARARAT
ARCTTAGATGGTACGCGTTTATTAGATCAAGCGARGCARACAGCGAAACAGCACTTAAATAATATGACGCATTTAACAAC
TGCACAAAAAACGAATTTAACAAATCAARATTAATAGTGGTACTACTGTTGCTGGTGTTCATACGGTTCAATCAAATGCCA
ACACATTAGATCAAGCGATGAATACGTTAARGACARAGTATTGCTAACAATGATGCCACTAAAGCAAGTGAAGATTACGTA
GATGCTAATAATGATARGCARACAGCATATAACAACGCGGTAGCTGCTGCTGAARCGATTATTARTGCGAATAGTAATCC
AGAAATGAATCCAAGTACGATTACACAAADAGCAGAGCAAGTGAATAGTTCTAAAACGGCACTTAACGGTGATGAAAACT
TAGCTACGGCAARACAAAATGCGARAACGTACTTAARACACATTAACGAGTATTACAGATGCTCARARGAACAATTTGATT
AGTCARATTAGTAGTGCGACARGAGTGAGTGETGTTGATACTGTARAACARAATGCACAACATTTAGATCARGCTATGEGC
TAACTTACAARATGGTATTAACAACGAATCTCAAGTGAAATCATCTGAGAAATATCGTGATGCTGATACARATAAACAAC
ARGAGTATGATAATGCTATTACTGCAGCCGARAGCGATTTTAAATAAATCCGACAGGTCCARACACTGCGCARAATGCAGTT
GAAGCAGCATTGCARCGTGTTAATACTGCGARRGATGCATTGAATGGTGATGCAAAATTAATTGCAGCTCARAACGCAGC
GARACAACATTTAGGTACTTTAACGCATATCACTACAGCACAACGCAATGATTTAACARATCAAATTTCA

SEQ ID NO:46 polynucleotide sequence

ATGGGTAACTTACAARACGGCTATCAACGATARGTCAGGARCATTAGCGAGCCAAAACTTCTTGGATGCTGATGAGCARRA
ACGTAATGCTTACAATCAAGCTATATCAGCTGCCGAAACCATTTTARATARACAAACTGGACCGAATACAGCGAAAACAG
CGGTTGAACAAGCACTTAATAATGTTAATAGTGCGAAACATGCATTARATGGTACGCARAACTTAAATAATGCGAAACAA
GCAGCGATTACAGCAATTAATGGCGCATCTGATTTARATCARARACAARARGATGCATTAABAGCACRAGCTAATGGTEC
TCAACGCGTATCTAATGCAAATGATGTACAACGTAATGCGACTGAACTGAACACGGCAATGGGTCAATTACAACATGCCA
TCGCAGATARGACGAATACCTTAGCAAGCAGTAAATATGTCAACGCCGATAGCACTARACAARATGCTTACACAACTARA
GTTACCARTGCTGAACATATTATTAGCGGTACGCCARCCGTTGTTACAACACCTTCAGAAGTAACAGCTGCAGCTAATCA
AGTAAACAGCGCGAAACARGAATTARATGGTGACGAAAGATTACGTGTTGCAARACARAACGCCAATACTGCTATTGATG
CATTAACGCAATTAAATACTCCTCAARAAGCTARATTARANGAACARGTGGGACARGCCARTAGATTAGARGACGTACAA
TCTGTTCARACAARATGGACAATCATTGARCARTGCAATGARAGGCTTARGAGATAGTATTGCTAACGARACARACAGTCAR
AGCARGTCAAAACTATACAGACGCAAGTCCGAATAACCAATCAACATATAATAGCGCTGTGTCAAATGCGARAGGTATCA
TTAATCAAACTAACAATCCAACTATGGATACTAGTGCGATTACCCARGCTACAACACARGTGAATAATGCTARARATGGT
TTARACGGTGCTGAAARCTTARGARATGCACAARACACTGCTAAGCARAACTTARATACGTTATCACACTTARCAAATAR
CCAAAAATCTGCARTCTCATCACRAATTGATCGTGCAGGTCATGTGAGTGAGGTARCAGCTGCTARAAATGCAGCAACTG
AGTTAARCGCGCARATGGGCAACTTGGARCARGCTATCCATGATCARAACACAGTTAAACARGGTGTTAACT TCACTGAT
GCAGATAARGCTAAACGTGATGCTTATACARATGCGGTAAGCAGAGCAGARACAATTCTGARTARARCGCAAGGTGCARA
TACGTCTARACAAGATGTTGAAGCGGCTATTCARAATGTTACAAGTGCTAAARATGCATTGAATGGTGATCARARCGTTA
CARATGCGAAGARATGCAGCTARRAATGCATTAARTAACT TARCGTCAATTAATAATGCACARRAACGTGACTTARCAACT
ARRATTGATCAAGCAACRACAGTAGCTGGTGTTGAAGCGGTATCTAATACAGGTACACARTTGARTACAGCGATGGCTAA
CTTGCAARATGGTATTAATGATARAGCGAATACTTTAGCGAGCGAARACTATCATGATACTGATTCAGATAAGARRACTG
CTTATACTCAAGCCETTACGAACGCAGAAAATATTTTARATARARATAGTGGATCAAATTTAGATARAGCTGCCGTTGAA
AACGCGTTGTCACARGTGACAAATGCGARAGGTGCCCTAAATGGTAACCATAATTTAGAGCARGCTARATCARATGCARA
CACTACTATARACGGCCTTCAACATTTAACARCAGCACABAAAGATARATTGARACAACAAGTGCAACARGCACARAATG
TTGCAGGTGTAGATACTGTTABATCAAGTGCCAACACATTABATGGTGCTATGGGTACGTTARGAAATAGCATACAAGAT
AACACAGCTACGAAARATGGCCAABRACTATCTTGATGCTACAGAACGTARCARAACARACTATARCAATGCTGTTGATAG
TGCTAATGGTGTCATTAATGCAACARGCAATCCABATATGGATGCTAATGCAATTAACCARATCGCTACACAAGTGACAT
CAACGAAAAATGCATTAGATGGTACACATAATTTAACGCARGCGAAACARRCAGCAACARATGCCATCGATGGTGCTACT
ARCTTRAATARAGCGCAAAAAGATGCGTTAARAGCACARGTTACAAGTGCGCARCGTGTTGCARATGTARCAAGTATCCA
ACAAACTGCAARTGARCTTAATACAGCTATGGGTCARTTACARCATGGTATTGATGATGAAAATGCAACAAAACAARCTC
AAAAATATCGTGACGCTGAACAAAGTAAGAARARCTGCTTATGATCARGCTGTAGCTGCTGCGAAAGCARTTTTARATAAR
CAAACAGGTTCCAATTCAGATAAAGCAGCAGTTGACCGTGCATTACARCAAGTARCARGTACGAARGATGCATTGARTGG
GGATGCTAAACTGGCRGAAGCGAAAGCGGCAGCTAGACARAACTTAGGTACTTTAAACCATATTACGARTGCACARCGTA
CTGCGTTAGAAGGTCAAATCAATCAAGCGACGACTGTTGATGGCGTTAATACTGTARAAACAAATGECCAATACATTAGAC
GGCGCTATGAATAGCTTACARGGTGCAATCARTGATAAAGATGCGACATTARGAAATCARRATTATCTTGATGCAGATGA
ATCAARACGARATGCATATACGCAAGCTGTCACAGCGGCTGARGGCATTTTAAATARACARACAGETGGTARCACATCTA
ARGCAGACGTTGATAATGCATTARATGCAGTTACAAGAGCGAAAGCGGCTTTARATGGTGCTGARAACTTAAGAAATECG
BARACTTCAGCAACARATACGATTAATGGTTTACCTAACTTARCACAATTACARAAAGACARCTTGAAGCATCAAGTTGA
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ACAAGCGCAAAATGTAGTTGETGTARATGETGTTARAGATARAGGTAATACATTAAATACTGCCATGGGTGCATTACGTA
CAAGTATCCAAAATGATAATACGACGAARACAAGTCAAAATTATCTTGATGCATCTGATAGCAACARARATAATTACAAT
ACTGCTGTAAATAATGCRAATGGTGTTATTAATGCAACGAACAATCCARATATGGATGCTAATGCGATTAATGACATGGC
AAATCAAGTCAATACAACAAARGCAGCGTTAAATGGTGCACARAACTTAGCTCAAGCTAARACAANTGCGACGAACACAL
TTAACAACGCGCAAGACTTAAACCAARBRAACAAAAAGATGCATTAARAACACAAGTTAACAATGCACAACGTGTATCTGAT
GCAAATAACGTTCAACATACAGCTACTGAATTGAACGGTGCGATGACAGCACTTAARGCAGCTATTGCGGATARAGARAAG
AACARAAGCARGCGGTAATTATGTCAATGCTGATCARGAARAACGTCAAGCGTATGATTCAARAGTGACTRAACGCTGARA
ATATCATTAATGGTACACCAAATGCGACATTAACAGTCAATGACGTARATAGTGCGGCATCACRAGTCARTGCGGCTARA
ACAGCATTARATGCTGATAACAACTTACGTGTAGCGAARGAGCATGCTAACAATACRATTGACGGCTTAGCACAATTGAA
TAATGTACAAAAAGCAAAATTARAAGAACARGTTCAAAGTGCAACTACATTAGATGGTGTTCARACTGTTARAAATAGTT
CTCAAACGTTGAATACAGCGATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCGAATGAAGCAARCGATTARAGCAGGTCAARACTAC
ACTGACGCAAGTCCARATAATCGTAACGAGTACGACAGCGCAGTTACTGCAGCARARGCAATCATTAATCARACATCGAA
CCCAACGATGGAACCARATACTATTACGCAAGCAACATCACAAGTGACARCTARAGARCATGCATTARATGGTGCGCARA
ACTTAGCTCAAGCTAAGACAACAGCGARAAACAACTTGAATAACTTAACATCAATTARCAATGCACAAAAAGATGCGTTA
ACGCGTAACATTGATGGTGCAACTACAGTAGCTGGTGTAAATCAAGARACTGCARAAGCARCAGAATTARATARCGCAAT
GCACAGTTTACAAAATGGTATCAATGATGAGACACARACAAANCAAACTCAGAAATACCTAGATGCTGAGCCAAGTAAGA
AATCAGCTTATGATCARGCAGTAAATGCAGCAARAGCAATTTTAACAARAGCTAGTGGTCAAAATGTAGACAARAGCAGCA
GTTGAACAAGCATTACAARATGTCGAACAGTACGAAGACGGCCTTGAACGGTCGATGCGARATTARATGAAGCTARAGCTGC
TGCGARACAAACGTTAGGTACATTAACACACATTAATAATGCACAACGTAATGCGTTAGATAATGARATTACACAAGCRA
CADMATGTTGAAGGTGTTAATACAGTTAARGCCARAGCGCARCAATTAGATGGTGCTATGGGTCAATTAGARACATCAATT
CGTCGATAAAGACACGACGTTACAAAGTCAAAATTATCAAGATGCTGATGATGCTARACCGAACGGCTTATTCTCARGCAGT
ABRATGCAGCAGCAACTATTTTAAATAAAARCAGCTGGAGGARATACACCTARAGCAGATETCGARAAGAGCAATGCAAGCTG
TTACACAAGCCAATACTGCATTAAACGGTATTCAARACTTAGAACGTGCGAARCAGGCTGCCGARCACAGCGATTACAAAT
GCTTCGGACTTAAATACAAAACARAAAGAAGCATTGAAAGCACAAGTAACARGTGCAGGACGCGTATCTGCAGCARATGG
TETTGAACATACTGCGACTGAATTAAATACTGCGATGACAGCTTTARAACGTGCCATTGCTGATAAAGCTGACACAAARG
CTAGTGETAATTATGTCAATGCTCATGCGAATARACGCCAAGCATATGATGAARAAGTGACAGCTGCAGAACATATCGTT
AGTGGTACACCAACACCARCGTTAACACCATCAGATGTTACARATGCAGCAACGCARGTAACGAATGCGARGACGCAGTT
AAACGGTAATCATAATTTAGARGTAGCGAAACAARATGCTAACACAGCAATTGATGETTTAACTTCTTTARATGGTCCGET
AAAAAGCAAAACTTAAAGAACAAGTEGGTCARAGCGACGACGTTGCCARATGTTCARACTGTTCGTGATAATGCACAARCA
TTAARCACTGCAATGAAAGGTCTACGAGATAGCATTCCCARTGAAGCAACGATTAAAGCAGGTCARAACTACACAGATGC
AAGTCAABACAAACARAATGACTACAACAATGCAGTCACTGCAGCAMAAGCAATCATTGGTCAAACAACTAGTCCATCAA
TGATTGCGCAACGAMATTAATCAAGCGAAAGACCAAGTGACAGCTARACAACAAGCGTTARACCGGTCAAGARAACTTAAGA
ACTGCECAAACBRAATECGAAGCAACATTTGAATGGCTTARGTGACTTAACTARTGCACARARAGATGCAGCGARACGCCA
AATCGAAGGTGCAACGCATGTTAATCGAACTAACACANCGCECARAATAATGCGGACGCATTARATACAGCTATGACGAACT
TGAAARATGGTATTCAAGATCAAAATACGATTAAGCAAGGTGTTAACTTCACTGATGCACGATGAAGCGARACGTARTGCA
TATACARATGCAGTGACGCAAGCTGAACARATT TTAAATABAGCACAAGETCCARATACTGCARAAGACGGETGTCGARAC
TGCGTTACARAATGTACARCGTECTARAAACGAATTGAACGGTAATCARARTGTTGCGAACGCTAAGACAACTGCGARRA
ATGCATTGAATAACCTTACATCAATTAATAATGCACARAAAGCAGCATTGAAATCACARATTGAAGEGTGCGACAACAGTT
GCAGGTGTARATCARGTGTCTACAATGGCATCTGAATTARATACTGCARTGAGCARCTTACAACGTCGGTATTAATGACGA
AGCAGCTACAARAGCAGCTCAGAAATATACTGAAGCAGATAGAGATAAACRAACTGCATACAATGATGCTGTAACAGCAG
CTAAAACGTTATTAGATAAAACAGCTEGGTTCARATGACAATAAAGTAGCCGTTGAACAAGCATTACARCGTGTGAATACT
GCTAARACAGCATTAAATGGTCGACGCGCGATTAAATGARGCGAAGAACACAGCTARACRACAATTAGCGACRATGTCACA
TTTAACTARTGCTCAAARAAGCAAACTTAACAGAACAAATTGAACGTGETACAACTGTIGCTGGTGTTCARGGCATCCRAG
CAAATGCTGETACTTTAAATCAAGCAATGAATCAATTAAGACARAGTATTGCTTCTARAAGATGCGACTAAATCARGCGAA
GATTATCAAGACGCGAATGCAGATTTACAAAATGCATACAATGATGCGGTAACTAATGCTGARGCTATTATTAGTGCAAC
GAATAACCCTGARATGAATCCTGATACAATTARCCARRAAGCGAGCCAAGTGARCAGTGCGARGTCTGCATTGAACGGTG
ATGAAARATTAGCAGCAGTAAAACAAACTGCGAAATCAGATATCEGTCETTTGACAGACTTGAACAATGCACAACGAACT
GCGGCAAATGCTEAAGTGGATCAAGCACCAAATCTTGCAGCTGTCACAGCGGCTARAAATARRGCAACATCGTTAARCAC
AGCGATGGETAATTTGAAACATGCACTTGCTGARAAGGATAATACGARACGTAGTGTCAATTACACAGATGCGGATCAAC
CAAAACAACAAGCGTATGATACTGCAGTTACACARGCAGAAGCAATTACTAATGCARATGGCAGTARCGCGAATGARRCA
CAAGTTCAAGCAGCGCTTAACCAATTGAATCARGCTAARARCGACTTGAATGGTGATAATANAGTTGCTCAAGCGAAAGA
AACAGCAAARCGTGCATTAGCTTCATATAGTAACTTGAATARCGCGCAATCAACTGCAGCAACTAGTCARATTGACAATG
CAACGACAGTAGCAGACGTAACTGCTGCACAAAATACTGCTAATGAATTARATACAGCAATGGCGTCARCTTCAAAATGGT
ATTAATGACCAAARCACTGTTARACAACARGTGAACTITACAGATGCTGACCAAGGTAAGARAGATGCTTACACARATGC
TGTTACCGAATGCTCAAGGTATTTTAGATABAGCAAACGGTCAAAATATGACAAARGCACARGTTGAAGCTGCATTARATC
AAGTAACGACTGCTAAGAATGCTTTAAACGCTGATGCAAATGTAAGACAAGCAAARTCAGATGCGARAGCARACTTAGGT
ACBTTAACACACTTARATAATGCACAARAACARGATTTAACATCACAAATCGAAGETGCARCAACAGTCAACGGTGTARA
TAGTGTTARAACGARAGCACAAGACTTAGATEGGTGCAATGCARCGATTAGAGTCAGCAATCGCAAATARAGATCAAACTA
AAGCGAGCEAARACTACATTEACGCAGATCCAACTARGARAACAGCATTTGATAATGCCATCACACAAGCTGAATCTTAC
TTAMATAAAGATCATGETACGEATARAGATAAGCAARGCTGTTGAACAAGCAATTCAARGTGTAACGTCTACTGAARATGC
TTTGAACGGETGACGCEAACTTACARTGCGCTARBACTGAAGCTACACAAGCTATCGATAACTTGACACBATTGAATACAC
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CGCRAAAAARCAGCATTGAARCAACAAGTGARTGCTGCACAACGCGTATCAGGTGTAACTCGATCTGAAAAATAGTGCTACA
TCACTTAATAATGCGATGGATCAATTAAAACARGCARATTGGTGATCATGACACAATTGTAGCTGGTGGTAATTACACTAR
CGCAAGTCCTGATAAACRAGGTGCTTACACTGATGCATATAATGCTGCGAAGAATATCGTARATGGTTCACCTAATGTGA
TTACAAATGCAGCAGATGTTACTGCGGCAACACARCGTCTCAATAATGCTGAAACRAGTTTAAATGGTGATACARACTTA
GCAACTGCGARGCAACAAGCTARAGATGCATTACGTCAAATGACACATTITATCTGATGCACARAAACAAAGTATTACTGG
TCAAATTGATAGCGCGACACAAGTAACTGGTGTACARAGTGTGARAGACARTGCAACAAATCTTGACAATGCARTGAATC
AACTTCGABATAGTATTGCGAATARAGATGAAGTAAAAGCGAGTCAACCATATGTTGATGCAGATACAGATAAACAAAAT
GCATACAATACAGCAGTTACAAGTGCTGAARATATCATTAATGCAACGAGTCAGCCAACACTTCGATCCATCTGCAGTAAC
ACAAGCAGCTAATCAAGTGAACACTAACAAAACTGCCCTTAATGETGCGCARAACTTAGCARATAARAAAGCARGARACAA
CTGCTAARCATCAACCGATTAAGTCATTTAAACAATGCTCARAAGCAARGATTTAARATACACARGTGACAAATGCACCARAT
ATTAGCACAGTAARATCAAGTGABARACTARAGCTGAACAATTAGATCARGCAATGGAACGTTTAATCARCGGARTCCAAGA
CRARGATCAAGTGARACARAGTGTTAACTTTACAGATGCAGATCCAGAAAARCAARACAGCATACAACAATGCGGTAACTG
CTGCTGARRATATTATTAATCAAGCABATGGTACAAATGCGARCCAATCACAAGTTGAAGCAGCACTTTCAACTGTARCA
ACTACTABACAAGCGTTGAATGGTGATAGARAAGTAACAGATGCTARARACAATGCAARCCARACATTATCTACGTTAGA
TAACTTARACAATGCACAARAAGGTGCTGTTACTGGAAACATCAATCAAGCGCACACTGTAGCTGAAGTAACGCAAGCCA
TTCAAACCGCTCAGGARCTGAATACAGCGATGGGTAACTTGARAARTAGCTTGAATGATAAAGACACTACACTTGGCAGT
CARAACTTTGCAGATGCAGATCCAGAGARGARAAATGCATACARTGARGCGGTTCGTAATGCTGARAATATTTTAAATAR
ATCTACAGGTACGAACGTGCCTAARGATCARGTTGAAGCAGCTATGAATCAAGTCGAATACTACAAAAGCAGCGCTTAATG
GTACTCAARACCTTGABARAGCGAARCAACACGCAAATACAGCAATTGACGGTTTAAGCCATTTARCARATGCACARAAA
GAGGCATTAAAACAATTGGTACAACAATCEACTACTGT TGCAGAAGCACAARGGTAATGAACAARAAGCARACAATGTTGA
TGCAGCAATGGACAAATTACGTCAAAGTATTGCAGATAATGCGACAACARRACAARACCAARATTATACTGATGCAAGTC
CGAATAAARAGGATGCGTACAATAATGCTGTCACAACTGCACAAGGTATTATTGATCAAACTACAAACCCTTCATTAGAT
CCGACTGTTATCAATCAAGCTGCTGEACAAGTAAGCACGTCTAAARATGCTTITAAATGCGTAATGAAAACTTAGAGGCAGC
GAAGCAACAAGCAACGCAATCTTTAGGTTCATTAGACAACTTAARATAATGCGCARAAACARGCTGTTACTAATCARATTA
ATGGCGCECATACTGTTGATGAAGCARATCARATTAAGCAAAATGCGCARAACTTAARTACTGCGATGGGTAACTTGARA
CAAGCGATAGCTGATARAGATGCTACGAAAGCAACAGTTAACTTCACTGATGCAGATCARGCARAACAACAAGCATATAA
CACTGCAGTTACAAATGCTGAAAATATCATTTCAARAGCTAATGGTGGTAATGCAACACAAACTGAAGTTGAACARGCAA
TCCARCAAGTARATGCAGCAAARCAAGCATTAAATGGTARTGCCARCGTTCAACATGCAARAGACGARAGCAACAGCATTA
ATTAATAACTCTAATGATCTTAACCAAGCACAGRARGATGCATTARAACARCARGTACARAATGCAACTACTGTAGCTGG
TGTAAACAATGTTARACAAACGGCGCAAGAGTTARACAATGCGATGACACAATTAARACAAGGCATTGCAGATARAGARC
AAACAAAAGCTGATGGTAACTTTGTCAATGCAGATTCTGACARGCAAAATGCATATAATCAAGCAGTAGCGAAAGCTGRAA
GCATTAATTAGTGGTACGCCTEGATGTTGTCGTTACACCTAGCGAAATTACTGCAGCGTTAAATARAGTTACGCAAGCTAA
AAATGATTTARATGGTAATACAAACTTAGCAACGGCGAAACAAAATGTTCAACATGCTATTGATCARTTGCCAAACTTAR
ACCAAGCGCAACGTGATGAATACAGCARACAARTCACGCAAGCAACACTTGTACCARACGTCAATGCTATTCRACAAGCG
GCAACBACGCTTAATGACGCEATGACACAATTGAAACAAGCTATTGCGAATAAAGCACAAATTARAGGTAGCGAGAACTA
TCACGATGCTGATACTGACAAGCAAACAGCATATGATAATGCAGTAACARAAGCAGARGAATTGTTAAARCAAACARCAA
ATCCARCAATGEATCCARATACAATTCARCARGCATTARCTAARAGTGAATGACACAANTCAAGCACTTAACGGTAATCAA
AMATTAGCTGATGCCARACAAGATGCTAAGACAACACTTGGTACACTAGATCATTTARATGATGCTCRAARACARGCGCT
AACAACTCAAGTTGAACAAGCACCAGATATTGCAACAGTTAATAATGTTARGCARAATGCTCARAATCTGAATAATGCTA
TGACTAACTTAAACAATGCATTACAAGATAAAACTGAGACATTARATAGCATTAACTTTACTGATACAGATCARGCTAAG
AAAGATGATTATACTAATGCCCTTTCACATGCAGAAGGTATTTTATCTAAAGCARATGGCAGCAATGCARGTCARACTGA
AGTGGARCAAGCGATGCAACGTGTGAACGRAGCGAAACAAGCATTGAATGGTAATGACAATGTACAACGTGCAAMAGATG
CAGCGAARCAAGTAATTACAAATGCARATGATTTAAATCARGCGCAAARAGATGCATTARAACAACAAGTCGATGCTGCG
CAAACTGTTGCAAATGTAAACACGATTARGCAAACAGCACAAGATTTARATCARAGCARATGACACAATTGAARDCAAGGTAT
TGCAGATAAAGACCAAACTARAGCARATGGTAACTTTGTCAATGCTGATACTGATAAGCARAATGCATATARCAATGCGG
TAGCGCATGCTGAACAAATCATTAGTGGTACACCAAATGCARACGTGGATCCACAACAAGTGGCTCARGCGTTACAACAR
GTGARTCAAGCTARGGETGATTTARACGETAACCACBACTTACAAGTTGCTAAAGACAATGCAAATACAGCCATTGATCA
GTTACCAAACTTAAATCAACCACAAAAARCAGCATTAARAGACCARGTGTCGCATGCAGARCTTGTTACAGGTGTTAATG
CTATTAAGCAAAATGCTGATGCGTTAAATAATGCAATGGGTACGTTGAAACAACAAATTCAAGCGAATAGTCAAGTACCA
CAATCAGTTGACTTTACACAAGCGGATCARGACRAACAACAAGCTTATAACAATGCAGCTAACCARGCGCARCARATCGC
AAATGGCACACCAACACCTGTATTGGCGCCTGATACAGTAACAAAAGCAGTTACAACTATGAATCAAGCGAARGATGCAT
TARACGGTGATGAAAAATTAGCECAAGCGARACAAGATGCTTTAGCARATCTTGATACGTTACGTGACTTARARTCARCCA
CAACGTGATGCATTACGABACCAARTCAATCARGCACAAGCTTTAGCTACAGTTGAACAARACTAAACRABRATGCACARAR
TGTGAATACAGCAATGGGTAACTTGAAACAAGGTATTGCARATARAGATACTGTGAARGCARGTGAGARCTACCACGATG
CTGATGTCGATAAGCAANCAGCATATACAAATGCAGTGTCTCAAGCGGAAGGETATTATCARTCARACGACAAATCCARCG
CTTAACCCAGATGACATTACTCGTGCATTAACTCAAGTGACTGATGCTAAARATAGCTTARACGGTGAAGCTARATTAGC
CACTGAAAAGCAAAATGCTAAAGATGCCGTARGTGGARTCGACGCATT TAAACCGATGCTCARARACAAGCATTARAAGGTC
AAATCGATCBATCCECCTGARATTGCTACAGTGAACCARGTTARACAAACAGCBACGAGCCTAGATCAAGCAATGGATCAR
TTATCACAAGCTATTAATGATARAGATCARATATTAGCGGACGGTAATTACTTAAATGCAGATCCTGACARACAARATGC
GTATAAACAGGCAGTAGCAAAAGCTGAAGCATTATTGAATARACAAAGTGGTACTAATGARGTACAAGCACAAGTTGARA
GCATCACTAATGAAGTGAACGCAGCGAAACARGCATTAAATGGTAATGACAATTTGGCARATGCANARCAACARGCAARA
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CARCAATTGGCGAACTTAACACACTTARATGATGCACARABACAATCATTITGARAGTCAAATTACACAAGCGCCACTTGT
TACAGATGTCACTACGATTAATCAAAAAGCACAAACGTTAGATCATGCGATGGAATTATTAAGAAATAGTGTTGCGGATA
ATCARACGACATTAGCGTCTGAAGATTATCATGATGCAACTGCGCARAGACAARATGACTATAACAARGCTGTAACAGCT
GCTAATAATATCATTAATCAARACTACATCGCCTACGATGAATCCAGATGATGTTAATGGTGCARCGACACAAGTGAATAA
TACGAAAGTTGCATTAGATGGTGATGARAACCTTGCAGCAGCTARAACAACAAGCAARRCAACAGACTTGATCARTTAGATC
ATTTGAATAATGCGCAAARAGCAACAGTTACAATCACAARATTACGCAATCATCTGATATTGCTGCAGTTAATGGTCACAAA
CARACAGCAGAATCTTTAAATACTGCGATGGGTAACTTAATTAATGCGATTGCAGATCATCAAGCCGTTGAACAACGTGG
TAACTTCATCAATGCTGATACTGATAAACAAACTGCTTATAATACAGCGGTAAATGAAGCAGCAGCAATGAT TAACAAAC
AARCTGGTCAAAATGCGAACCAARCAGARGTAGAACARGCTATTACTAARGTTCARACAACACTTCAAGCGTTARATGGA
GATCATAATTTACAAGTTGCTARAACAAATGCGACGCAAGCAATTGATGTTTTAACAAGCTTAAATGATCCTCAARRAAC
AGCATTAARAGACCAAGTTACAGCTGCAACTTTAGTAACTGCAGTTCATCAAATTGAACARRATGCGAATACGCTTARCC
ARGCAATGCATGGTTTAAGACAGAGCATTCAAGATAACGCAGCAACTARAGCARATAGCAAATATATCARCGARGATCAR
CCAGAGCAACAARACTATGATCAAGCTGTTCAAGCCGCARATAATATTATCAATGAACAARCTGCAACATTAGATAATAA
TGCGATTAATCAAGTAGCGGCAACTGTGAATACAACGAAAGCAGCATTACATGGTGATGTGAAATTACAARATGATARAG
ATCATGCTAAACAAACGGTTAGCCAATTAGCACATCTAAACAATGCACARARACATATGGAAGATACGTTAATTGATAGT
GAAACAACTAGAACAGCAGTTAAGCAAGATTTGACTGAAGTACARGCATTAGATCAACTTATGGATGCATTACAACAMAG
TATTGCTGACAAAGATGCAACACGTGCGAGCAGTGCATATGTCAATGCAGARCCGAATARAAAACAAGCCTATGATGAAG
CAGTTCAAAATGCTGAGTCTATCATTGCAGGATTAAATAATCCAACTATCRATAARGGTAATGTATCAAGTGCGACTCAR
GCAGTAATATCATCTRAAAAATGCATTAGATGGTGTTGAACGATTAGCTCAAGATAAGCAAACTGCTGGABATTCTCTARA
TCATTTAGATCAATTAACACCAGCTCAACAACAAGCGCTAGAARATCAAATTAATAATGCAACAACTTGTGATAARGTGG
CTGABATCATTGCACARGCGCAAGCATTARATGAAGCGATGARAGCATTAAARAGAAAGTATTARGGATCAACCACARACT
GAAGCAAGTAGTAAATTTATTARCCGAGGATCAAGCGCAAAAAGATGCATATACGCAAGCAGTACAACACGCGAAAGATTT
GATTRACAARARCAACTGATCCTACATTAGCTARATCAATCATTGATCARGCGACACAGGCAGTGACTGATGCTARRAACA
ATTTACATGGTGATCAAAARCTAGCTCARAGATARGCAACGTGCAACAGARACGTTAAATAACTTGTCTARCTTGAATACA
CCACAACGTCARGCACTTGAAAATCAAATCAATARATGCAGCAACTCGTGGTGARGTAGCACAARRATTAACTGAAGCACA
AGCACTTAACCAAGCAATGGAAGCTTTACGTAATAGCATTCAAGATCARCAACARACAGAATCTGGTAGCAAGTTTATTA
ATGARGATAARCCGCAARAAGATGCTTACCARAGCAGCAGTTCARAATGCARAAGATTTAATTAACCAAACAGGTAATCCA
ACGCTIGATAAAGCACAAGTTGAACAATTGACACATGCTTTTARACAAGCTARAGATAACCTACACGGTGATCAARAACT
TGCAGACGATAAACARCATGCGGTTACTGATTTARATCAATTAARTGGTTTGAATAATCCGCARCGTCARGCACTTGARA
GCCARATARACAACGCAGCBACTCGTGGCGARGTAGCGCAAAAATTAGCTGAAGCAAAAGCGCTTGATCAAGCAATGCAR
GCATTACGAAATAGTATTCAAGATCAACARACAAACGGAAGCGGGTAGCAAGTTTATCAATGAAGATAARCCGCARAAAGA
TGCTTACCAAGCAGCAGTTCRARATGCAARAAGATTTAATTAACCAAACAGGTAATCCARCACTCGACAARTCACAAGTAG
AACAATTAACACAAGCAGTAACAACTGCAAAAGATAATCTACATGGTGATCAAARACTTGCTCGTGATCAACAACAAGCA
GTAACAACTGTAAATGCATTGCCARACTTARATCATGCACAACAACAAACATTAACTGATGCTATARATGCAGCGCCTAL
AAGAACAGAGGTTGCACAACATGTITCAAACTGCTACTGAACTTGATCACCGCGATGGARAACATTGARAAATAAAGTTGATC
ANRGTGAATACAGATAAGGCTCAACCARATTACRCTGAAGCGTCAACTGATARAAAAGAAGCAGTAGATCAAGCETTACAR
GCTGCACAAAGCATTACAGATCCAACTAATGGTTCARATGCGAATARRGACGCTGTAGAACAAGCATTAACTAAGCTTCA
AGAAAARGTCGAATGAGTTABATGGTAATGAGAGAGTCACTGAAGCTABAACACAAGCGAAACARACTATTGACCAATTAA
CACATTTAARTGCTGATCARATTGCAACTGCTAAACAARATATTGATCAAGCCACGAARACTTCAACCAATCGCTGAATTA
GTAGATCAAGCAACGCAATTGAACCAARTCAATGGATCAATTACAACAAGCAGTTAATGAACATGCTAACGTTGAGCAALC
TATAGATTACACACARGCAGATTCAGATARGCAARAGGCTTATAAACAAGCGATTGCTGATGCTGARRATGTATTGARAC
ABARATGCGAATAAGCAACAAGTGGATCAAGCACTTCAARATATTTTARATGCAARACARGCATTARATGGTGATGARCGT
GTAGCACTTGCTAAARCAAATGGTAAACATGACATCGACCAATTGAATGCATTARACAATGCTCAACAAGATGGATTTAA
AGGTCGCATCGATCAATCARACGATTTAAATCARATCCARCARATTGTAGATGAGEGCTAAGGCACTTAATCGTGCAATAEG
ATCAATTGTCACAAGAAATCACTGGCAATGAAGGACGCACGAAAGGTAGCACGAACTATGTCARTGCAGATACACARGTC
AAACAAGTATATGATGAAGCGGTTGATAAAGCGAAACAAGCACTTGATARATCGTCTGGGCAARACTTAACTGCAGARCA
AGTTATCAAATTAAATGATGCAGTCACTGCAGCTAAGARAGCATTAAATGGTGAAGARRGACTTAATAATCGTAARGCTG
ARGCATTACARAGATTGGATCAATTAACACATCTARACAATGCTCARAGACAATTAGCAATCCAACAARTTAATAARTGCT
GAAACGCTAAATAAAGCATCTCGAGCAATTAATAGAGCAACTAARATTAGATAATGCAATGGEGTGCAGTACAACAATATAT
TGACGAACAGCACCTTGGTGTTATCAGCAGCACAAATTACATCAATGCAGATGACAATTTGAAAGCAAATTATGATAATG
CAATTGCGARTGCAGCACATGAGTTAGATAARAGTGCARAGGTAATGCAATTGCARAAGCTGAAGCAGAGCAATTGARACAR
AATATTATCGATGCTCAAAATGCATTAAATGGAGACCAAAACCTTGCAARATGCCAAAGATARAGCARATGCGTTTGTTAA
TTYCGTTAAATGGATTAAATCAACAGCAACAAGATCTTGCACATARAGCAATTAACAATGCCCGATACTGTATCAGATGTAA
CAGATATTGTTAATAATCARATTGACTTAAATGATGCAATGCGAAACATTGARRCATTTAGTTGACAATGAAATTCCAAAT
GCAGAGCARACTGTCAATTACCARAACGCTGACGATAATECTARAACAAACTTCGATGATGCCARACGTCTAGCAAATAC
ATTGCTAAATAGTGATAARCACAAATGTGAATGATATCAATGGCGCAATCCAAGCAGTCAATGATGCAATCCATAATCTTA
ATGGTGATCAACGACTACAAGATGCTARAGACAAGGCAATTCAATCAATTAATCARGCTTTAGCTAATARGCTARRAGAA
ATCGAAGCTTCAAATGCGACGGATCAAGACAAGCTTATTGCGABARATAARGCAGARGAATTGGCAAACAGCATCATCAA
CAACATTAATAAAGCAACAAGTAATCAGGCTGTATCTCARGTTCAAACAGCAGGCARCCACGCGATTGAACARGTGCATG
CTAATGAAATACCAAARGCAAARATTGATGCCAATAMAGACGTTGATAAGCAAGTTCAAGCATTAAT TGACGAAATTGAT
CGARATCCARATCTAACAGATAAGGARAAACAAGCACTTARAGATCGTATTAATCAAATACTTCAACAAGGTCATAACGA
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CATTARCAATGCGCTGACTAAAGAAGAARTTGAACAAGCTARAGCACAACTTGCGCARGCATTACAARGACATCAAAGATT

TAGTGARAGCTAAAGAAGATGCGAAACAAGATGTTGATARACAAGTTCAAGCATTAATTGACGARATCGATCANMAATCCA.

AATCTARCAGATAAGGAAAAACAAGCACTTAAAGATCGTATTAATCAAATACTTCARCAAGGTCATAACGGCATTAACAA

TGCGATGACTAAAGARGAAATTGAACAAGCCARAGCACAACTTGCACAAGCATTARAAGARATTARAGATTTAGTGARAG

CTAAAGAAAATGCGAAACAAGATGTTGATAAACAAGTTCAAGCATTAATTGACGARATCCGATCAARAATCCARDMTCTAACA

GATAAGGAAAAACAAGCGCTTABRAGATCGAATCARTCARATACTGCAACARGGTCATAARCGACATTAACAATGCGATGAC

TAARGAAGAAATTGARCAAGCCAAAGCACAACTTGCACAAGCATTACAAGACATCARAGATTTAGTGAAAGCTANAGARNG

ATGCGAARAATGCAATARARGCCTTAGCTAATGCGAAGCGTGATCAAATCAATTCARATCCAGATTTAACACCTGAGCAR
AARGCAARAGCGCTCARAGAAATTGACGAAGCTGAAARRACGAGCACTACARRACGTTGAGAATGCTCAANCTATAGATCA
ATTAAATCGAGGATTAAACTTAGGTTTAGATCGACATTAGARATACACATGTATGGCAGGTTGATGARCARCCTGCTGTAA
ATGAAMATTTTTGAAGCAACACCTGAGCAAATCCTAGTTAATGGTGAACTCATTGTACATCGTGATGACATCATTACAGAR
CAAGATATTCTTGCACACATAAACTTAATTGATCAGCTTTCAGCAGARGTTATTGATACACCATCAACTGCARCGATTTC

TGATAGCTTAACAGCARAAGTTGAAGTTACATTGCTTGATGCGATCARAAGTGATTGTTAATGTTCCTGTARAAGTTGTAG
AAAAAGARTTGTCAGTAGTCAARCAACAGGCAATTGAATCAATCGARAATGCGGCACAACAARAGATTGATGAAATCAAT
ARTAGTGTGACATTAACACTGGARCARARAGARAGCTCGCAATTGCAGAAGTTAATAAGCTTARACAARCAAGCAATTGATCA
TGTTAACAATGCACCTGATGTTCATTCAGTTGARGABATTCAACAACAAGAACAAGCGTATATTGAACAATTTARTCCAG
AACAATTTACGATTGAACRAGCADAATCAAATGCAATTAAATCGATTGAAGATGCAATTCAACATATGATTGATGAAATC
AAAGCTCGTACTGATCTARCAGATAAAGAGAAGCAAGAARGCTATTGCTAAGTTAAATCAATTARARGRACARGCAATTCA
AGCGATTCAACGTGCGCAAAGCATCAGTGABATAACTGAGCAATTGGAACAATTTAAAGCTCAARTGAARGCAGCTAATC
CAACAGCAARAGAACTAGCTAAACGCAAGCAAGAAGCTATTAGTAGAATTAAAGACTTTTCAARTGARAAAATARATAGT
ATTCGAARTAGTGAAATTGGCACAGCTGATGAARAACAAGCAGCAATGAATCAAATTAACGAAATTGTGCTTGARACAAT
TAGAGATATTAATAATGCGCATACATTACAGCAAGTTGAGGCTGCATTGAACAATGGTATTGCTCGAATTTCAGCAGTAC
AAATTGTAATATCTGATCGTGCTARACAATCGTCAAGTACTGGARATGAATCTAATAGCCATTTAACAATTGGTTATGGA
ACTGCAAATCATCCATTTARCAGTTCGACTATTGGACATARAAAGARACTTGATGARGATGATGACATTGATCCACTTCA
TATGCGTCACTTTAGTAATARTTTCGGTAATGTTATTARARACCGCTATTGGTGTGGTGGETATCTCTGGCTTACTAGCTA
GTTTCTGETTCTTCATTGCCAAACGTCETCGTAARGAAGATGAAGAGGAAGARTTAGARATARGAGATAATAATARAGAT
TCAATAARAGAGACTTTAGACGATACAAAACATTTACCACTTTTATTTGCGARACGTCGCAGAAAAGARGATGAAGAAGA
TGTTACTGTTGAAGAAAAAGATTCGCTAAATAATGGCGAGTCACTCGATARAGTTARAACATACGCCGTTCTTCTTACCAA
AACGTCGTCGTAAAGAAGATGAAGAAGATGTGGAAGTTACAAATGAARACACRGATGAARMAGTGTTGARAGATAACGAA
CATTCACCACTCTTATTCGCAAAACGACGCAAAGATAAAGAGGAAGATGTTGAAACAACAACTAGTATTGAATCTAAAGA
TGAGGACGTTCCTTTATTATTGGCTAARAAGARAAATCARAAAGATAACCAATCCAAAGACARARAAGTCAGCATCARAAN
ATACTTCTAAAAAGGTAGCAGCTAAAAAGAAGAARAAGAAATCTARGAAAARTAARAAA

SEQ ID NO:47 polynucleotide sequence
TTGAATAATCGTGATAAATTACARARATTTAGTATTCGARAATACGCAATTGEAACATTTTCTACTGTGAT TGCARCACT
TGTGTTCATGGGTATCAATACARACCATGCAAGTGCCGACGAGTTGAATCAAAATCAAAAGTTAAT TARACAATTAAATC
AAACAGATGATGATGATTCGAATACGCATAGTCAAGAAATCGAAAATAACAARCARARTTCTAGTGGGCAGACTGALTCA
TTACGTTCATCAACTAGTCARAATCAAGCARATACACGACTGTCGGATCAATTCARAGACACTAATGARACATCGCAACA
ATTACCTACARATGTTTCEGATGATAGTATCAATCAATCGCATAGTGAAGCAAATATGAATAACGARCCATTGAAAGTTG
ATAATAGTACTATGCARGCACATAGTAAAATACTAAGCGATAGCGATGGGAATGCTTCTGARARATARACATCATARACTA
ACAGARAATGTACTTGCAGAAAGCCGAGCARGTARAAATGACARAGAGARAGAGAATCTACAAGAGAAAGATARATCGCA
GCARGTACATCCACCATTAGATARARATGCATTACAAGCTTTTTTTGACGCATCATATCACAATTACAGARTGATTGATA
GAGATCGTGCGGATGCAACAGAATATCAARAAGTCAAATCTACTTTTGACTACGTCAATGACTTACTAGGTAATARTCAR
AATATTCCTTCAGABCAGCTTGTTTCGGCATATCAACAAT TAGAGAARGCAT TAGAACTTGCACGTACGTTACCACARCA
ATCTACTACAGARARACGTGGTAGAAGAAGTACGAGARGTGTTGT TGAGAATCGTTCATCARGAAGCGATTACTTAGATG
CTAGAACTGAATATTATGTTTCARARGACGATGATGATTCTGGTTTCCCTCCTGETACTTTCTTCCATGCTTCARATAGA
AGATGGCCTTATAATTTACCARGATCTAGGAACATCTTACGTGCT TCTGATGTACAAGGTAATGCTTATATCACTACARA,
ACGACTTAAAGATGGATATCAATGGCATATTTTATTTARTAGTAATCATAAAGGECATGAATATATGTACTATTGGTTTG
GACTTCCAAGTGATCAAACACCAACTGGTCCAGTARCTTTCACTATTATCAACCGTGATGGTTCARGTACATCTACTGGT
GGCGTTGGATTTGGATCAGGTGCACCACTACCTCAATTTTGGAGATCAGCAGGTGCTATTAATTCTAGCGTAGCGAATGA,
TTTTARACATGGCTCCGCTACARATTATGCATTTTATGATGGTGT TAATAAT T TTTCTGACTTTGCTAGAGGGGGAGAAT
TATACTTCGACAGAGAAGGCGCTACACARACTAATAAATATTATGGCGATGARAACTTCGCATTGCTARATAGTGAGARA
CCAGATCARATAAGAGGATTAGATACABRTATATAGTTTTARAGGTAGTGGTGATGTARGTTATCGTATTTCATTTAARAC
TCAAGGAGCTCCAACTGCARGATTGTATTATGCTECTGECGCECETTCTGETGAATATARACAAGCARCGAACTATAACC
AACTCTATGTCGARCCT TATARGAATTATCGAAATCGAGTACAGTCARATGTCCARGTTAARAATCGTACACTTCATTTA
ARARGARCAATCAGACAATTCGATCCTACATTACAGAGARCTACTGATGTTCCTATTTTGGATAGTGACGGTTCCGGARG
TATTGATTCGGTATACGACCCATTAAGTTATGTARAGAATATGACTGGTACAGTCCTACGGTATTTATCCATCTTATCTTC
CTTATAATCAGGABAGATGGCAGGGAGCTAATGCAARTGAATGCCTATCAAATTGARGAACTTTTTTCACAAGAAARTCTT
CAAAATGCAGCACGTTCAGGCCGTCCAATTCARTTTCTTGTAGGTTTTGATGT TGAAGATAGCCATCATAACCCTGARAC
TCTTTTACCAGTAARTTTATATGTAARACCTGAGTTAARACATACAATTGAGTTATATCACGATAATGARAARCARGATA
GAAAGGAATTTTCAGTATCGAAR
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ATGAGTGGAACGCTTCATAACACTGTAGGATCAGGARTATTACCTTATCARCAAGAGATACGTATCAAACTTACTAGTAR
TGAACCAATTAARGATAGTGAATGGTCTATTACAGGATATCCTAACACGCTTACATTACAAAACGCTGTGGGTAGAACAA
ATAATGCTACTGAAARAAACTTAGCTCTTGTTGGTCATATTGATCCAGGAAATTATTTCATCACTGTTARGT T TGGTGAT
BARGTAGARCAATTTGARATTAGATCAARACCAACTCCACCARGAATCATTACAACTGCTAATGAATTACETGGARATCC
TAACCATAAGCCTGARATAAGAGTAACAGATATACCAAATGATACTACTGCTARAATCABACTTGTGATGGGCGGAACCG
ATGGCGATCATGATCCAGARATAAATCCATATACTGTCCCTGARAACTACACAGTAGTTGCAGARGCATACCATGATAAT
GATCCAAGTAARAATGGGGTCTTAACATTCCGTTCATCAGACTACCTTAARGATCTACCATTAAGCGGTGAATTARAGGC
AATTGTTTATTACAATCAATATGTACAATCARACTTTAGTARAAGCGTTCCGTT TAGTAGCGATACAACACCACCTACAA
TTARTGAACCGGCAGGACTAGTTCATAAGTATTACAGGGGAGATCATGTAGAAATTACTCTTCCAGTCACTGATARTACT
GGCGETTCAGGTTTAAGAGATGTAAACGTCAATTTACCTCAAGGTTGGACAAARACCTTTACAATCAATCCTAATAATAA
TACTGAGGGTACGCTTAAGTTAATTGGTAATATACCTAGTAATGAAGCATATAATACGACATATCATTTCAATATTACTG
CAACCGATAATTCTGGARATACAACARATCCAGCTARAACCTTTATT T TARATGTTGGTAAGTTGGCTIGATGATTTARAT
CCAGTCGGATTATCTAGAGATCAACTACAATTAGTGACAGACCCTTCTTCATTATCTARTTCCGARCGAGRAGAGGTAAR
ARGAARDATAAGTGAAGCAAATGCTAATATARGATCATATT TATTACAAAATAACCCAATACTCGCTGGAGTARACGGCG
ATGTTACATTTTATTATAGAGATGGTTCTGTAGATGTTATTGATGCTGAARATGTAATCACATATGAGCCCGARAGARAR
TCCATTTTCAGTGAAAATGGTAATACAAATAARAAAGARGCAGTAATCACTATTGCTAGAGGACAAARCTATACCATTGG
TCCAAARCTTAAGAAAATATTTCTCATTAAGTARTGGTTCGCATTTACCTAATAGAGATTTCACCTCTATATCAGCTATTG
GATCTTTACCTTCATCGAGTGAAATTAGTCGACTCAATGTTGGARATTATAACTATAGAGTTAATGCTAARARATGCTTAT
CATAAGACTCBACAAGAACTTAATTTAAAACTTAARATAGTAGAGGTTAATGCACCTACTGGTAATAATCGTGTATATAG
AGTTAGTACTTATAATTTAACTAATGATGARATCAATARARTCAAACARGCATTTARAGCAGCTAATTCTGGACTTAATT
TAAACGATAACGATATCACTGTTTCGAATARCTTTGACCATAGARATGT TAGTAGTGTGACAGTAACTATACGTARGGGC
GATTTGATAAAAGAGTTTTCATCARATCTCAATAATATGAATTTCTTACGTTGGGTTAATATARGGGATGAT TATACCAT
TTCGTGGACTTCTAGTARGAT TCARGGTAGAAATACAGATGGTGGATTAGAATGGTCACCAGATCATARAATCACTTATTT
ATAAATATGATGCAACATTAGGTAGACAAATAAATACTARTGACGTGTTAACTTTACT TCAAGCAACAGCTAARARCTCA,
AATTTACGTTCAAATATCAATAGTARTGAAAAACAGT TAGCAGAACGAGGETCTAATGGGTATTCTARATCTATAATTAG
AGATGATGGCGAGAAATCTTATTTACTTAACTCARATCCTATTCARGTATTAGACTTAGTAGAACCAGATAATGGTTACG
GTGEBCGTCARGTCAGTCATTCTAACGTTATATATAATGARAARRATTCTTCTATCGTAAATGGTCARGTTCCAGARGCT
AATGGEGCATCCGCTTTTAATATTGATAAAGTTGTTABRAGCTAATGCGGCAAATAATGGTATTATGGGTGTTATCTATARL
GGCACAATTATACTTAGCACCATACAGTCCAAARGGTTACATTGAAARATTAGGCCAARATTTAAGCAATACCARTAACG
TGATTAATGT TTATTTTCTGCCTTCTGATARAGTAAATCCTAGTATAACTGTAGGTAATTACGACCATCATACGGTATAT
TCTGGTGARACATTTAMAAATACTATCAATGTAARTGATAATTATGGATTARATACAGTAGCTTCTACAAGTGATAGTGC
AATTACTATGACCAGARACAACAACGAGTTAGTAGGTCAGGCTCCTAATGT TACTARTAGCATARATAAAATTGTAAAAG
TTAAAGCCACAGATAAARGTGGAAATEAARGTATTGTTTCTTTCACAGTAAATATAARAACCATTARACGAGARATATAGA
ATAACAACTTCATCAAGTAATCAAACACCAGTGAGAATTAGTAATATTCARAACAATGCTARCCTTITCAATTGAAGATCA
AMATAGAGTAAAATCTTCACTCAGCATGACTARAATTTTAGGTACAAGAAATTATGTCAATGAGTCARATAATGACGTTC
GTAGTCARGTTGTAAGTAAAGTARATAGAAGTGGGAACAATGCTACAGTTAATGTTACAACTACATTTTCTGATGGTACA
ACTAATACAATAACCGTTCCAGTTAAACATGTGTTATTAGAAGTIGTACCTACTACTAGAACAACAGTARGAGGACARCA
ATTTCCARCCGGCARAGGAACTTCCCCARATGATTTCTTTAGT TTAAGAACCGGGAGETCCAGTTGATGCGAGARTAGTTT
GGGETTAATAATCAGGGACCCGATATARATAGTAATCAAATTGGTAGAGATTTAACATTACACGCTGARATATTCTTTGAT
GGTGAAACAACACCAATTAGAAAAGATACTACTTACARACTTAGTCAATCTATTCCAARGCARATATATGARACAACTAT
CAATGGTCGATTTAATTCATCAGGTGATGCATATCCAGGARATTTTGTTCAAGCAGTAAATCARTATTGGCCAGAACATA
TGGACTTCAGATGGGCCCAAGGATCAGGCACACCAAGTTCTCGTAATGCAGGTTCAT TTACTARAACAGTTACGGTAGTT
TATCAMAACGGCCARACTGAARARCGTTAATGTACTATTCARAGTCARACCARATAARCCTGTTATTGATAGTAATAGTGT
GATTTCAAAAGGACAATTAAATGGTCAACAAATTTTAGTTCGAAATGTTCCACARAATGCACAAGTCACTCTATATCAAT
CAAATGGAACTGTTATTCCTAATACARATACAACTATAGATTCTAATGEGTATAGCTACTGTARCAATTCARGECACTCTA
CCAACCGGARATATTACTGCTAAAACCTCAATGACAAATAATGTAACGTACACTAAACAARATAGTAGTGGAATTGCTTC
AARTACAACTGAAGATATAAGTGTTTTTTCAGAAMACAGTGATCAAGTARATGTTACCGCTGGCATGCARGCTAARAATG
ATGGTATTARAATAATTAAAGGTACAAACTATAATTTTAATGACTTCAATAGTTTCATAAGTARTATACCAGCCCATTCT
ACTCTTACATGGAACGAGGAGCCTAATAGTTGGAARARCARCATCGGTACTACAACAARRACTGTTACAGT TACTCTACC
TAATCATCAAGGTACGAGAACTGTAGATATTCCAATAACAATCTATCCAACAGTTACAGCTAAGAATCCAGTARGAGATC
AAMARGGACGAAACTTAACCAATGGTACTGACGTTTATAATTATATTATTTTTGAARATARTAACCGTCTTGGAGGARCA
GCTTCTTGGAAAGACAATCGTCAACCTGATARRAACATAGCCGGTATACARAAATTTAATTGCACTTGTTAATTATCCTGE
CATATCTACACCATTAGAAGTTCCTGTTAAAGTGTGGGTATATAATTTTGATTTCACTCAACCTATCTACARARTTCARG
TAGGAGATACATTCCCTAARGGAACATGGGCAGGCTATTACAAACATCTTGARAATGGAGAGGGATTACCAATAGATGGAT
TGGARATTTTATTGGAACCAGCAAAGTACAGGAACTACTAGTGATCAATGGCAATCATTAGCATATACTAGAACTCCTTT
TGTTARAACTGGTACTTATGATGTCGTTAATCCTAGCAACTGGAGTGTTTGGCABACATCACAATCAGCTARATTTATAG
TTACAAATGCTARACCTAATCAACCAACCATAACTCAGTCTAAAACTGGTCGATGTAACAGTARCACCTGGTGCTGTGCGT
AATATACTAATAAGTGEGACAAATGATTATATCCARGCATCTGCAGATARGATTGTTATTAATARARATGGAAATARATT
AACTACATTTGTTAARAATAATGATGGTCGTTGGACTGTTGAAACTGGETCACCTGACATAAATGETATCEGACCAACAR
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ATARCGGAACTGCIATATCTTTARGTCGATTAGCAGTTAGACCTGGGGAT TCARATAGAAGCARTAGCGACTGAAGGTTCC
GGAGAAACTATAAGTACTTCAGCAACTAGTGARATTTATATTGTCAAAGCTCCACAACCTGAACARGTAGCAACTCATAC
TTATGATAATGGBACATTCGATATATTACCTGACAATTCACGTARTTCTTTARATCCARCTGAACGTGTCGARATTAATT
ACACTGAAAAATTABATGGCAATGARACACAARAATCATTCACTATTACTARARRATARCAACGGCARATGGACGATARAT
AATABMACCABRATTATGTCGAGTTCAATCAGGATARTGGTAAAGTTGTATTTTCGGCCAATACAATTARAACCTAATTCTCA
AATTACAATAACTCCTARAGCAGCTCAGGGTAACACTGAAAACACABATCCTACTGTARTTCAAGCACCTGCGCARCATA
CTTTAACAATCAATGARATTGTTARAGAACAGGGTCARAATGTGACTAATGATGATATTAATARTGCGGTTCAAGTGCCA
AATAAAAATAGAGTTGCGATTABACARGGAAACGCTCTTCCARCAAATTTAGCTGGTGGTAGTACATCACATATTCCAGT
BGTTATTTATTACAGTGATGGAAGTTCTGAAGAAGCTACTGAGACTGTTAGAACTARAGTTAATARAACCGAATTAATCA
ATGCTCETCGTCGACTAGATGAAGARATTAGTARARGAGARCARAACACCATCARGTATCAGAAACTTTGATCAAGCTATG
ARTCGTGCTCAATCACARATTAATACAGCTARARGTGATGCTGACCARGTTATAGECACAGAATTTGCAACACCTCARCA
AGTAAATTCAGCTTTATCTAARGTTCAAGCGGCACAAAATARRATAAATGAAGCTARAGCATTATTACAARRACARGGCTG
ATAATAGTCAACTTGTGAGAGCAAAAGAACAATTACAACAATCGATTCAACCAGCCGCTTCAACTGATGGTATGACTCAA
GATAGCACAAGGAACTACAACAATAAACGCCARGCAGCTGAACAAGCAATACAARCATGCARATAGCGTTATAAATAATGG
AGATGCAARCATCCCAACAAATTAATGATGCTARAARACACAGTTCGARCAGGCACAGAGAGATTATGTTGAAGCTAARRGCA
ACTTACGTGCTGATAAGTCACAGTTACABAGCGCTTATGATACGTTARATAGAGATGTTTTAACAAATGATAAARNGCCA
GCATCTGTAAGACCCTATAATGAAGCCATTTCARATATTAGARAAGAATTAGATACAGCTARAGCGGATGCARGTAGTAC
TTTGCGAARCACCAATCCTTCCGTTGAACAAGTTAGAGACGCTTTARATARAATARATACTGTTCRAACCTARAGTGARTC
ARGCAATTGCTTTACTTCAACCAARAGAARATAATTCAGAACTTGTACAAGCTARARAACGTTTACARAGACGCTGTARAT
GACATACCTCRAAACACAAGGTATGACACAACARACAATTAATAATTATARTGACAARCAACGTGARGCTGARRGAGCACT
TACATCTGCACAAAGAGTGATTGATAATCGGGGATGCTACAACTCAAGARATTACTTCTGARAARTCTAAAGTAGAGCARG
CAATGCAAGCTTTAACTAATGCTAAAAGTARTCTGAGAGCTGATARGAATGAGTTACAGACTGCATATAACARATTARTT
GAGAACGTATCTACCAATGGTARARARCCGECGAGTATACGTCAATACGARACAGCCARAGCCAGAATACAAAAT CARAT
TAATGATGCTARRAATGAAGCGGAGCGAATTTTAGGTAATGATAATCCACAAGTATCACAAGTARCTCARGCATTGAACA
AMATCARAGCTATTCAACCAAAATTAACAGAAGCTATCAACATGCTTCARAACAARGAARATAATACAGRAATTAGTCAAT
GCTAAAARCAGACTTGABAATGCAGTAAATGATACAGATCCAACACACGGTATGACTCAAGAAACAATTAATAATTACRA
CGCTAAAARGCGAGAAGCTCAAAATGAAATACAAARAGCGAACATGATTATTAATAATGGAGATGCTACTGCTCAAGATA
TTTCTTCTGABRAAATCTARAGTAGAGCAAGTATTACAAGCATTACAAAATGCTAAGAATGACTTAAGAGCTGATAARAGA
GAATTACAGACTGCATACAATAAACTTATACAARAATGTTAATACCAATGGTARAARACCATCTAGTATTCARAACTATAA
GTCTGCARGACGAAATATCGAARACCAATATARTACCGCTARAAATGARGCACATAATGTTCTTGAAAATACARACCCTA
CTGTARATGCAGTAGAAGATGCTTTACCGTAAGATAARATGCAATTCAACCAGAGGTTACAAARGCTATTAATATACTTCAR
GATAAAGAAGATAATAGCGAACTTGTTAGAGCAAAAGAARAATTAGATCAAGCGATTAATAGTCARCCATCACTARATGG
TATGACTCAAGAATCTATTAATAATTACACAACAAAACGTAGAGAAGCACRAAATATAGCAAGTTCTGCTGACACTATTA
TTAATBRATGGGGATGCATCTATTGAACAAATAACAGARRATAAAATTCGAGTTGARGAGCCAACTAATGCACTTAACGAR
GCARAACBAACATTTAACGGCAGATACAACTTCTTTAAAARCTGARGTACGGAARTTAAGTAGCGAGAGGCGACACARACAA
CAAAAAGCCTAGCAGTGTTAGTGCTTATAACAATACTATTCATTCGCTACRATCTGABRATTACACAGACTGARAATAGAG
CAAATACTATCATCAATARGCCTATTCGTTCTGTTGAAGARGTAAATAATGCATTGCATGARGTAAACCAATTGARCCAA
CGCTTARCAGATACAATTAACTTATTACAACCTTTAGCGAATAAAGAARGCTTAAAAGAAGCTCGTAATCGACTTGARAG
TAAAATTAATGAAACCGTTCAAACAGACGETATGACTCARCAATCTGTTGAGAATTATARGCAAGCTARAAATARRAGCTC
AARATGAATCTAGTATTGCACAAACTCTTATTAATAATGGTGATGCATCTGATCARAGARGTTTCTACAGAAATAGAARAA
TTAAATCARAAGCTGTCTGAATTAACAAATTCAATCAATCACTTAACAGTTAATARAGAACCTTTAGAAACTGCCAAARA
TCAGTTACAAGCAAATATTGACCARARAACCTAGCACTGATGGTATGACGCAACAATCTGTACARAGCTATGARCGTAARC
TACAAGAAGCCARAGATAAAATAAACTCAATTARTAATGTCTTAGCTARCAARTCCAGATGTTARATGCTATCAGAACARAC
AADMGTTGAGACGGRACAAATCAATAATGAATTAACACAGGCGAAACARGETCTTACTGTTGATARACAACCATTGATTAA
TGCAAAAACTGCTTTGCAACAAAGTCTAGATAATCAACCAAGTACTACTGGTATGACTGAAGCAACAATTCAARATTATA
ACGCTARACGTCARAAAGCAGAGCAAGTTATACARAATCGCARATAAAATTATTGAARACGCTCAACCTAGTGTACAACAR
GTGTCTGATGAGARATCTAAGGTAGAGCARGCACTCAGTGAATTGAACAACGCCARATCAGCGCTTAGAGCTGATARACA
AGAATTACAGCAAGCATATAATCAGTTGATTCAACCAACGGATTTARATAATARGARACCAGCTTCTATCACTGCGTACA
ATCARAGATATCAACAATTTAGTARCGAATTGAACAGCACTAAAACARATACAGATCGCATTTTAARAGAGCAAARTCCA
AGTGTAGCTGATGTCAACAATGCACTAAATARBGTARGAGAAGTACAACAARAATTARACGARGCCAGAGCACTTTTACA
ADRATAAAGAAGATAATAGTGCACTAGTTCGAGCCAARGAACRACTTCAACAGGCAGTTGACCARGTCCCTTCARCAGARG
GTATGACGCAACAAACTAAAGATGATTACAATTCAAAACAACAAGCTGCTCAACRAGAAATATCAAARGCACAACAAGTT
ATCGATAATGGCGATGCGACTACACRACARATTTCTARCGCCAAAACARATGTTGAACGCGCTTTAGARAGCATTAARTAR
TGCAAAAACTGGTTTAAGAGCAGATAAAGAGGAACTTCARARATGCATATAATCAATTAACTCARAATATTGATACGAGCE
GTARAACGCCTGCARGTATCAGGAAATACAATGARGCTAAGTCACGTATTCARACTCAAATTGATTCAGCTAAAAATGAA
GCARACAGTATTTTAACAAATCACAATCCTCAAGTATCACAAGTGACTGCTGCGTTARACARARATAARAGCTGTTCAACC
TGAATTAGATAAAGCGATAGCAATGCTTAAARATARAGAGAATAATAATGCATTGGTTCARGCEGAARCAACAACTTCARC
ABATTGTTAATGARGTAGATCCAACACAAGGCATGACARCAGATACTGCTAATAACTATARATCARARAAACGTGARGCT
GAAGATGAARTACARAAAGCTCAACAAATCATTAACAATGGCGATGCCACTGAGCAACAAATTACTARACGARACARATAG
AGTARATCARGCGATTAATGCAATARACAAAGCCAARAACGATTTACGTGCTGATAAGTCTCAATTGGARARTGCTTATA
ACCAATTAATACAARATGTTGATACARATGGTAAAARACCTGCTAGTATTCAACAATACCAAGCTGCTCGACARGCTATT

23/58



??alw& PR lg

GAGACGCAATACAATAACGCTAAATCAGARGCACATCARATTCTTGARRATAGTAACCCTTCAGTTAATGARGTAGCACA
AGCATTACARAAARGTTGAAGCTGTACAACTTABAGTTAATGACGCGATTCATATACT TCARAATARAGAGAATAATAGTG
CACTTGTCACAGCTAAAAATCAACTTCAGCAATCAGTTAATGATCAACCATTAACAACAGGTATGACTCAAGATTCTATT
AATAACTATGAAGCTAAGAGARATGAGGCTCAAAGTGCTATCAGARATGCAGARGCTGTCATCAACAATGGCGATGCAAC
TGCAAAACAAATTTCAGACGAGAAATCTARAGTTGAACAAGCARCTAGCACATTTGAATGATGCTAAACAGCAATTAACTG
CAGATACTACTGAATTACARACAGCAGTTCAACAATTAAACAGAAGAGGCGATACARATAATARRAAGCCAAGAAGTATC
AATGCATATAATARAGCAATTCAATCATTAGAAACACARATTACTTCTGCTARAGATAATGCCARCGCTGTGATACAARA
ACCTATACGTACTGTTCAAGAGGTAAATARTGCATTACAACAAGTARATCAGTTGAARTCAACAATTAACTGARGCAATTA
ATCAACTTCAACCGCTATCAAATAATGATGCATTAARRAGCTGCARGATTARATTTAGAARATAAAATTARTCARACTGTA
CARACTGATGCTATGACACAACAATCTATAGAGGCTTATCAAAACGCTARACGCGTAGCCCARMATGAATCTAACACTGC
TTTAGCATTARTTAATAACGEGCGATGCCGATGAACAACABATTACAACTGAAACAGACCGAGTCAATCAGCAAACTACAA
ACTTAACTCAAGCAATTAACGGGTTAACAGTTAATARAGAACCATTAGARACCGCTARRACAGCGTTACARAATAACATC
GACCAGGTACCTAGTACAGATGGTATGACTCAGCAATCTGTTGCAAATTATARTCARARACTACARATAGCTARAANCGA
AATTAACACAATTAATAACGTTTTAGCGAACARTCCAGATGTTAATGCAATCARAACGRATARRGCAGARGCGGARCGAA
TCAGTAACGATTTARCACAAGCTAAGAATAACTTACAAGTTGATACTCAACCTTTAGAAARARTARARAGACAACTTCAA
GATGARATTGATCAAGGTACTAACACAGATGGAATGACTCARGATTCAGTGGATAATTACAATGATAGCTTAAGTGCAGC
AATTATAGAAARAGGCAAAGTARATAARTTACTTAARCGTAATCCGACAGTAGAACARGTTARRGAGAGCGTTGCTAATG
CACAACAAGTCATACAAGATTTACARAATGCTCGAACTTCACTTGTTCCAGACAAAACTCAACTTCAAGRAGCTAAARAT
AGATTAGAAAACAGTATTAACCAACAAACAGATACTGACGGCATGACTCARGATTCGCTTAACAATTATAATGATARATT
AGCAAAAGCTAGACABAACCTTGAAARAATATCTAAAGTTTTAGGTGGTCAACCTACTGTAGCTGAAATTAGACARARTA
CRGATGAAGCAAATGCACATAAACAAGCATTAGACACTGCACGTTCTCARCTTACATTARATAGAGAGCCATATATCAAT
CATATTAATAATGARAGTCATTTAAATAACGCGCARAAAGATAATTTTAARGCTCAAGTTARCTCAGCACCTARTCATAA
TACTTTAGAAACGATTAARAATAAGGCTGATACTTTAAATCAATCTATGACAGCATTAAGTGARRGTATTGCAGATTACG
AAAATCAAAAACAACAAGAARATTATTTAGATGCATCTARCAATARACGTCAAGACTATGACAATGCAGTCAATGCGGCT
ARAGGTATTTTAAACCAAACTCAAAGTCCGACAATGAGTGCTGATGTGATTGATCAARARGCTGARGATGTTARACGTAC
GABAACTGCGTTAGATGGAAATCAARGATTAGAAGTTGCTAAACAACAAGCACTTAATCATTTARAATACCTTARATGATT
TAAACGATGCTCAGCGACAAACTTTAACTGATACTATAAATCACTCTCCARACATCARTTCAGTGAATCARGCTARAGAA
ARAGCTAATACTGTTAACACAGCAATGACTCAACTGARACAAACTATTGCTARCTATGACGATGAATTGCATGACGGCAA
TTACATTAATGCAGATAAAGACAAAARAGATGCTTATAATAACGCTGTTARCARTGCTARACARACTCGATTAATCAATCTG
ATGCTAATCAAGCACAACTTGATCCAGCTGARATTAATARAGTTACACARAGAGTCAATACGACTAAARATGATCTARAT
GGTAATGACAARTTGECTCAAGCTAARAGAGATGCTAATACAACCATTGATGGTTTARCTTATCTARATGAAGCTCARCG
TAACAAAGCTAAAGARRATGTAGGCAAAGCTTCTACAAAAACARATATTACGAGTCAGTTACARGATTACAATCAATTGA
ATATTGCTATGCAAGCATTACGTAACAGTGTGAACCACGTTAACAATGTTARAGCAAATAGCAATTATATAAATGAAGAT
AATGGTCCAAARGAAGCTTACAATCAAGCCGTTACTCATGCTCARARCATTGATARATGCACARTCTAACCCTGARATGAG
CCGTGACGTAGTARATCAAARAACACAAGCAGTARATACTGCCCATCAGAATTTACATGGACAACAAAAGTTAGAACARG
CACAAAGTAGTGCTAATACAGAAATCGGTARCTTACCAAACTTARCTAATACTCAARAAGCTAAAGARAAGCGAACTGGTA
AATAGTAAACABACTCGTACGGAAGTACARGAACARCTTARCCARGCTAAGTCACTAGATAGTTCTATGGGCACGTTAAA
ATCATTAGTTGCTAAACAACCTACAGTACARAAAACABRGTGTTTATATTAACGARGATCAACCTGAGCAATCTGCCTACA
ATGATTCCATTACBATGGGACARACTATARTTAATARAACAGCTGATCCAGTACTTGATARAACTTTAGTTGATAACGCA
ATCAGTAACATTTCAACTAAAGAGAATGCACTGCATGGTGAACARAAATTAARCAACTGCTARARCGGAAGCAATTAATGC
ACTTAATACATTAGCTGATTTAAACACACCTCAGARAGAGGCTATTAARACAGCTATTAACACTGCTCATACAAGAACTG
ATGTAACTGCAGAGCAAAGTAAGGCTAATCARATAAATAGTGCAATGCACACGTTGAGACAARACATTTCTGACARCGAA
TCAGTAACARACGARAGTAATTATATTAACGCTGAACCCGAARAACARCATGCCTTTACTGAGGCTCTARATARTGCTAA
AGAAATAGTTAATGAACAACAAGCCACTCTTGATGCCAATTCARTTAACCAARDAGCACAAGCGATTCTTACTACTARARAA
ATGCTTTAGATGCTCAAGAACAATTACGTCGTGCTARAGAAAATGCCGATCARGARATCAATACGTTARATCARTTGACT
GATGCGCAAAGARATAGTGAAAAAGGTTTAGTCAACAGTTCTCARACTAGRACAGAAGTTGCTTCTCAATTAGCAAAAGC
TAAAGAACTARATAAGGTGATGGAACAACTGAATCACCTTATCAATGGTARARACCAAATGATARATAGCAGTAAATTTA
TCAATGAAGATGCGAACCAACAACAAGCATATTCAAATGCCGATTGCAAGTGCAGAAGCGCTTAARRARCAARTCACRRANC
CCTGAATTAGATARAGTAACARTTGAACAAGCAATTAATAATATTAATTCTGCAATTAACAATCTAAACGETGAAGCTAR
ACTGACTAAAGCTAAAGARGATGCTGTTGCTTCAARTAAACAACCTAAGCGGATTAACARACGAGCARAARNACAARAGARA
ATCAAGCCGTTAATGGCGCTCAAACTAGAGACCARGTTGCTAATARATTACGTGATGCTGARGCATTAGATCAATCAATG
CAAACATTACGTGACTTAGTTAACAATCAAAATGCAATACATTCAACAAGTAATTATTTTAACGAGGATTCAACTCARRA
GAATACTTATGATAATGCAATTGATAATCGCTCGACATATATARCTGGTCAACACAATCCAGAATTARATAAATCTACTA
TTGATCARACGATTAGCCGAATTAACACAGCTAAARATGATTTACATGGTGTAGARAAAGTTACARAGAGATAAGGGAACT
GCTAATCARGAAATTGGACAATTAGETTATTTABATGACCCTCAAAAATCTGETGAGGAATCCTTAGTCAACGGTTCAAA
TACACGTTCTGAAGTAGAAGAGCATCTTAATGAAGCTARATCATTAARTAATGCARATGAARCAATTARAGAGATARAGTAG
CTGRAAAGACTAATGTCARACABRAGTAGCGATTACATTAATGATTCAACTGRAACATCAACGTGGGTATGATCAAGCACTT
CAAGAAGCAGAAAATATTATTAATGAAATCGGTAATCCAACATTARATARATCGGAAATTGAACAAARGTTACAACAATT
GACTGACGCTCAARATGCETTACAAGGTTCACATCTATTAGAAGAAGCTARAAATAATGCGATTACTGGAATCAATARAC
TTACAGCATTARATGATGCACAACGTCARAARGCARTTGARAATGTTCARGCACAGCACGACAATCCCAGCAGTTAATCAR
CAATTAACTTTGGATAGAGARATAAATACTGCAATGCAAGCTTTACGAGATARAAGTAGCGCCAACAARATAACGTTCACCA,
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ACAAAGTAATTATTTCAATGAAGATGAACANCCARAARCATARCTATGATAATTCTGTACAAGCCGGTCAAACTATTATTG
ATAAACTTCAAGATCCAATCATGAACAAARATGARATTGAGCAGGCTATTAATCAAATCAATACGACTCARACAGCGTTA
AGTGGAGARAATAAATTACACACTGACCAAGAARAGCACARATAGACAAATAGAAGGTTTATCTAGTTTGAACACAGCTCA
AATCAACGCCGARARAGATTTAGTCAATCAAGCTARRACARAGAACAGATGTTGCTCAAARGTTAGCTGCAGCTARAGAAN
TAARATTCTGCTATGAGTAATTTAAGAGATGGCATTCAAAATARAGAGGACATCAAACGTAGCAGTGCATATATCAACGCA
GATCCGACTAAAGTTACAGCTTACGATCARGCACTACAGAACGCAGARAATATCATCARTGCCACACCAAACGTAGAGCT
TAATARAGCTACAATTGAACARGCGCTATCACGCGTTCAACAAGCACARCAAGATCTTGATGGTGTTCAACAATTAGCTA
ATGCTAANCAACAAGCTACACAAACTGTCAATGGGTTARATAGCTTARATGACGGTCARARGCGTGAATTAAATCTATTA
ATTAATTCAGCTAATACCCGTACAAARRGTACAAGAAGAATTARACAAAGCAACTGAATTGAACCATGCGATGGARGCTTT
AMGARACAGTGTTCAARACGTTGATCAAGTAAAACAAAGTAGCAATTATGTCAATGARGATCAACCTGARCAGCACAATT
ATGATAARTGCTGTCAATGAAGCTCAAGCTACAATCAACAACAATGCTCAACCTGTTCTAGACRRAATTAGCTATAGAACGT
TTAACTCAARCTGTTAACACTACARAAGATGCATTACATGGTGCTCARARACTGACACAAGACCAACAAGCTGCTGARAC
TGGAATACATGGTTTAACGAGTCTCAATGAACCTCAGARBAATGCTGAAGTAGCTAAAGTAACTGCAGCAACARCACGTG
ATGAAGTGAGAAATATTCGTCAAGAAGCAACAACATTAGATACTGCAATGCTTGGTTTACGTAAAAGCATTARRGATARR
AACGATACTARAAATAGTAGTAAATATATTAATGAGGATCATGACCARCAACAAGCTTATGACAATGCTGTAAATAATGC
TCAACAAGTTATCGATGAAACTCAAGCARCGTTAAGCTCAGATACARTCAATCAATTGGCARATGCCGTAACTCARGCTA
ADTCTAATCTTCATGGAGATACTAARCTACAACACGATARAGATAGTGCTARACAAACGATTGCTCAATTACAGARTTTG
AATTCAGCTCAAAAACATATGGAAGATTCTTTAATTGATAATGAATCTACACGTACGCAAGTCCAACACGATTTAACAGA
AGCTCAAGCTTTAGATGGTTTAATGGGTGCCTTAAARAGARAGTATTARAGATTATACTAATATTGTTTCARACGGETAATT
ACATCAATGCGGAACCATCTAAGAAACRAGCATATGATGCAGCTGTACAARAATGCTCARAATATAATAAATGGAACGAAT
CAACCAACAATTAATARRGGTAATGTCACTACAGCARCACARACCGTGARARATACTAARGATGCCTTAGACGGTGATCA
TAGATTAGAGGAAGCTARAAATAATGCCAATCAAACAATCAGAAATCTATCTAATTTGAACRATGCCCAAAAAGATGCAG
AGAARRATCTAGTTAATAGCGCATCAACATTAGAACARGTTCAACABRACTTACAAACCGCTCAACARTTAGATAATGCT
ATGGGTGAGTTACGACARAGTATTGCTAAAAARGATCAAGTGAAAGCAGATAGTARATATCTAAATGARAGATCCTCAAAT
TAAGCAAAACTATGATGATGCAGTTCAACGTGTTGAAACTATTATTAACGARACTCARAACCCTGAATTACTTABRRGCAR
ACATTGACCAAGCAACTCAATCCGTTCAARATGCAGAACAAGCTTTACATGGTGCTGAAAARATTARATCAAGACARACAL
ACGTCTTCGACAGAACTAGATGGATTAACAGATTTARCAGATGCACAACGTGAARAACTCAGAGAACAARTTARCACTTC
TAATAGTAGAGATGATATTAAGCAAARAATTGAGCAAGCAARAGCACTARATGACGCAATGAARAARACTTAAAGAACAAG
TTGCCGCARAANGATGGTGTTCATGCTAACAGTGATTATACARATGAAGATTCTGCACARAAAGATGCGTATAATAATGCA
CTTARACAAGCGGAAGACATTATTARTAACAGCTCAAATCCTAACTTARATGCACAAGACATTACTAATGCTTTARATAA
TATTAARCRAGCACAAGATAACCTTCATGGAGCTCARARATTACAGCARGACARARATACAACTAATCAAGCCATTGGTA
ACTTAAATCATCTTAATCAACCTCARAAAGATGCGCTTATACAAGCTATTAATGGAGCTACATCTAGGGACCARGTTGCA
GAARAACTTAAAGAGGCCGAAGCGCTTGATGAAGCTATGARACAACTTGARGATCARGTGAATCARGATGATCAAATTTC
AAATAGCAGCCCATTCATAAATGAAGACTCAGACAAACAARANACTTATAATGATARAATCCAAGCTGCARAAGARATAA
TTAATCARACATCTAATCCRAACCTTAGATARACAAARAATTGCTGATACACTTCAARATATTARAGATGCAGTGARTAAT
TTACATGGTGATCAAARATTAGCTCAATCTAAACAAGATGCTAATAATCAATTAAATCATTTAGATGACTTAACCGAAGA
ACAAAAAAACCATTTTAAACCGTTAATTAATAATGCTGATACTCCAGATGAGGTAAATARAACAACTAGAGAT TGCTARAC
AATTAAATGGTGATATGAGTACACTTCATAARGTCATABATGATAAAGATCAAATTCARCATTTAAGCAATTACATTAAT
GCTGATAATGATABAAAACAARATTATGATAATCGCTATTARAAGARGCTGAGGATTTAATTCATAATCATCCAGATACATT
AGATCATARAGCATTACAAGATTTATTAAACAAGATAGACCARGCGCATAACGAATTAAATGGAGAATCCAGATTTAAAC
AGGCTTTAGACAATGCTTTAAACGACATAGATAGCTTARACAGTCTCAATGTTCCACAACGCCAAACTGTTARAGGATAAC
ATCAACCATGTGACAACTCTAGAAAGTTTAGCTCAAGAATTGCAGABAGCAAAAGAGCTTAATGATGCTATGAAAGCAAT
GAGAGATAGCATTATGAATCARGAGCAAATTCGTAAAAATAGCAATTATACTARATGAAGACTTAGCTCARCAABATGCCT
ATAATCATGCAGTAGATARAATAAATAACATTATTGGTGAAGACAATGCGACGATGGATCCTCAAATAATCAAACARGCA
ACTCAAGATATAAATACAGCTATAAATGGATTAAATGGAGATCAAAAACTTCAAGATGCAARGACAGATGCTARACAACA.
ARTTACTAACTTTACTGGTTTARCTGARCCACAAARACAAGCATTGCGAAARCATCATTAACCAACARACARGCAGAGCAR
ATGTTGCTAAACAGTTAAGTCATGCTAAATTCTTAAATGGARAAATGGAAGAATTAARAAGTTGCAGTAGCCARAGCGTCA
TTAGTAAGACAAAATAGTAACTATATTAATGAAGATGTCTCTGAAAAAGAAGCATATGAACAAGCTATCGCAABAGGETCA
GGAAATAATTAATTCAGARARTAATCCAACAATARGTAGTACTGATATCAATCGTACCATTCARGABATTAATGATGCTG
AACAAAATCTTCATGGTGATAATAAATTAAGRCARGCACAGGARATTGCARAGAATGARATACARRATCTAGACGGATTA
ARTTCAGCTCAAATAACAAAATTAATCCAAGATATAGGCAGAACAACAACTAAACCTGCAGTARACTCAGAAACTAGAAGA
AGCAAARGCAATARACCAAGCTATGCAACAACTTAARCARARGTATAGCCCGATAAGGATGCTACTCTAAATTCTAGTARCT
ATCTCAATGAAGATTCTGAGAARAAGTTAGCGTACGATAATGCTGTARGCCAAGCTGARCARCTCATAAATCAACTTARAC
GACCCAACTATGGATATAAGTAATATTCARAGCTATTACTCARARGGTCATTCARGCAARAGATTCATTGCACGGTGCGAA
TARACTTGCACAAAATCAAGCAGATTCARATTTARTAATARATCAATCAACARATTTAAATGATARACAARAGCAAGCAT
TAAATGACTTAATTAATCATGCTCARACTAARCAGCAAGTGGCAGABATAATTGCACAAGCTAATARGTTARATAACGAR.
ATGGGCACACTAAAAACACTCGTAGARGAACAGTCARACGTTCATCAACAARGTAAATATATTAATGAAGATCCGCAAGT
TCAARATATTTATAATGACTCCATTCAARAAGGTCGAGAARRTATTARACGGCACTACAGATGATGTTTTARACAACAATA
AAATAGCAGATGCCATTCAARACATTCATTTAACTAAAAACGATTTACATGGTGATCAAARATTACARAAAGCACAACAA
GATGCAACCAATGAATTAAACTATTTAACAAATCTAAACARTTCTCAAAGACRAAGCCGAGCATGATGAGATTAACTCTGC
TCCTTCAAGAACTGAAGTTTCTAATGATTTABATCATGCTAAAGCACTTAATGARGCTATGCGTCARCTTGAGAATGAAG
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TTGCTCTTGAAAACAGTGTTAAAAAATTAAGCGACTTTATGAATGAAGATGAAGCGGCACAAAATGAATATAGTAATGCA
CTTCAAAAAGCTAAAGACATTATCAACGGCGTTCCAAGTAGCACTTTAGATAAAGCTACAATTGAAGATGCTTTATTAGA
ATTGCAAAATGCTAGAGAAAGTTTACATGGTGAGCAAAAACTTCAAGAGGCTAAAAATCAAGCTGTTGCTGAAATTGATA
ATTTACAAGCATTAAATCCTGGACAGGTTCTTGCTGAAAAAACATTAGTTAACCAAGCATCAACCAAACCAGAAGTTCAA
GAAGCCTTACAAAAAGCAAAAGAACTTAATGAAGCTATGAAAGCACTGAAAACTGAAATAAATAAAAAAGAACAAATCAA
GGCTGATAGTAGATATGTAAATGCTGACAGTGGTCTTCAAGCAAATTACAATTCTGCGTTAAATTATGGTTCTCAAATTA
TTGCAACTACCCAACCACCAGAGCTTAATAAAGATGTAATAAATAGAGCAACTCAAACGATTAAAACTGCTGAAAATAAT
TTAAATGGGCAATCTAAATTAGCAGAGGCTAAGTCAGACGGAAATCAAAGCATCGAACATTTGCAAGGATTAACACAATC
ACAAAAAGATAAACAACATGATTTAATTAATCAAGCTCAAACTAAACAACAGGTAGATGATATCGTAAATAACTCTAAAC
AATTAGATAACTCTATGAATCAACTACAACAAATTGTTAACAATGACAATACAGTAAAACAAAATAGTGATTTCATTAAT
GAAGATTCCAGCCAACAGGATGCTTATAATCATGCAATTCAAGCAGCAAAAGATTTGATAACTGCTCATCCAACTATCAT
GGATAAAAATCAAATAGATCAAGCTATTGAAAATATCAAACAAGCACTTAATGATTTACACGGTAGTAATAAACTATCAG
AAGATAAAAAAGAAGCTTCAGAACAACTACAAAACCTTAATAGCTTGACGAACGGGCAAAAAGATACGATTTTAAATCAT
ATTTTCAGTGCACCAACAAGAAGCCAAGTAGGAGARAAAATTGCAAGTGCTAAACAAT TARATAATACAATGARRGCACT
TAGAGATTCTATTGCTGATAATAATGAAATTTTACAAAGTAGTAAGTACTTCAATGAAGATTCTGAACAACAAAATGCTT
ATAATCAAGCCGTAARTAARAGCTARAAATATAATTAATGATCAACCAACACCAGTAATGGCARATGATGAGATTCARAGT
GTCCTAAATGAAGTTAAACAAACTAAAGATAATTTACATGGTGATCARRAACTTGCTAACGACAAGACAGATGCTCAAGT
ARCATTARATGCGTTARATTACTTAAATCAAGCGCAAARGAGGTAATCTTGARACTARAGTTCARAACTCTAATTCTAGAC
CAGARGTACAAARAGTAGTTCAATTAGCARATCAACTTAATGATGCGATGARAAAATTAGATGATGCTTTAACTGGTAAT
GACGCAATAAAACARACGAGTAATTATATTAATGAAGATACTTCTCAACAAGTTAACT TTGATGAGTATACAGATAGAGE
TARARACATAGTTCGCTGAACARACARATCCAAATATGTCTCCAACTAATATTAACACTATTGCTGATARAATTACTGAAG
CTARARACGATTTACATGGCGTACARAAACTARAACAAGCTCAACARCAGTCCATCAATACTATTAATCARATGACTGET
CTAAACCAAGCTCARARAGAACAATTAAATCAAGARATTCAACAAACTCAAACCCGTTCTGAAGTACATCAAGTAATTAR
TARAGCACAAGCTTTAAATGATTCAATGAATACTTTACGTCAAAGTATTACTGATGARCATCARGTTAARCAAACAAGTA
ACTACATCAATGAAACTGTTGGTAATCAAACTGCATATAACAATGCCGTTGATCGTGTAAARCARATAATCAATCAALCA,
TCTAATCCAACTATGAATCCTTTAGAGGTGCGARCGTGCAACATCARATGTAARARATTTCTAARGATGCACTTCATGGTGA
ACGTGARTTGAATGACAATAAAARTTCAAAAACT TTTGCAGTCAATCACTTAGATARCCTCAATCARGCTCAARANGARG
CATTAACTCATGAAATTGARCAAGCAACTATAGTTTCACAAGTAAATAATATCTATARCAARGCGAARGCTTTAAATART
GATATGARAARACTTARAGATATCGTTGCTCAACARGATAATGTGAGACAATCARACAATTATATAAACGAGGATAGTAC
ACCTCAAAATATGTACAACGATACAATTAATCATGCACAATCAATCATTGATCAAGTAGCAAACCCTACGATGTCTCATG
ACGAAATAGAGAATGCAATCAATAACATAAAGCATGCCATCAATGCACTCGATGGAGAACATAAATTACAACAAGCAAAA
GAARATGCAAACTTATTGATTAATAGT T TARACGATTTARATGCACCACAARAGAGATGCCATARATAGATTCCTTARTGA
AGCTCAAACAAGAGAAARAGTAGCTGAACAACTTCAAAGTGCTCARGCTTTARATGACGCTATGAAGCATT TAAGAAACA
GCATTCAARATCAATCATCCGTAAGACAAGAGAGCARATATAT TAATGCARGTGATGCTAARAAAGAGCAATATAATCAC
GCAGTTAGAGAAGTCGARRATATTATCAATGARCARCATCCAACATTGGATARAGAAATAATTAAGCARCTAACGGATER
TGTAAATCAAGCGAATAATGACTTARATGGCCTTGAATTATTAGATGCTGATAAGCAARACGCACATCAATCGATACCTA
CATTGATGCACTTAARTCAAGCACAACAANACGCATTAAATGAAAARNTTAATAACGCAGTTACCAGARCTGARGTTACE
GCTATTATTGGCCAAGCAAAACTACTCGATCATGCTATGGAGAATTTAGAAGAAAGTATCARAGATARAGAGCAAGTCAA
ACAGTCAAGTAACTATATTAATGAAGATTCTGATGTTCARGARACATACGATARCGCCGTTGATCATGTGACAGAARTAC
TTAATCARACAGTAARATCCAACTTTATCTATTGAAGATATAGAGCATGCTATCAACGAAGTTAATCARGCGARAARACAL
CTCAGAGGTAAACAAAAACTTTATCARACTATCGATTTAGCTGATAAAGAATTAAGTARATTGGATGATTTAACATCACA
ACRAAGCAGTTCAATATCTAATCARATATATACTGCTAAAACGAGAACAGAAGTTGCCCARGCAATTGARAAAGCARAAT
CATTAAATCATGCAATGAAAGCACTTAACAAAGTATATAAAAATGCAGATAAAGTGTTAGATAGTAGTCGATTCATTAAC
GAAGATCAACCTGAAAAAAAGGCGTATCAACAAGCTATAAATCATGTTGATTCAATCATTCATAGACAAACAAATCCTGA
AATGGATCCAACAGTAATCAATAGCATAACTCATGAACTCGAAACAGCTCAAAATAACTTACATGGTGATCAGAAACTTG
CTCATGCACAACAAGATGCCGCTAATGTAATTAATGGTCTAATTCATCTTAATGTTGCTCAACGTGAGGTAATGATAAAT
ACGAATACRAATGCTACAACACGCGARAAAGTTGCAAAGAACT TAGATAATGCTCAAGCTCTTGATAAAGCTATGGARAC
ACTACAACAAGTAGTTGCTCATAARAATAATATAT TGAACGATAGTARATAT TTAARTGAAGATTCARAATATCAACRAC
AATACGATCGAGTTATTGCTGATGCCGAACAACTACTTAATCAGACAACAAATCCAACATTAGAACCTTATAAAGTCGAT
ATTGTTAAGGATAATGTCCTAGCTAARCGAAARAATACTATTTGGCGCAGARARACTATCATATGACARATCARATGCARA
TGATGAAATTAAACATATGAATTATCTTAATAATGCACAAAAGCAATCTATAAAAGATATGATTTCTCACGCAGCATTAA
GAACTGAAGTTARACAACTTCTGCAARCAAGCTAAARTCCTTGATGAAGCCATGARATCACTTGAAGATARAACTCARGTA
GTGATTACAGATACTACTTTGCCTAATTACACTGAAGCTTCAGAGGATAAAAAGGAAAAAGTAGACCAAACTGTATCACA
TGCTCAAGCGATTATTGATAARAATARATGGCTCARATGTAAGTTTAGATCAAGTACGACAAGCACTAGAACAATTARCTC
ARGCATCAGAARACCTCGATGGTGATCAGCGAGTTGAAGAAGCTAAAGTTCATGCTAATCARACAATTGATCARTTANCE
CATCTTARTTCATTACAACAACAAACTGCGAAAGARAGTETTAARAACGCARCAARACTAGARGAAATCACTACTGTTAG
TAACAATGCTCAGGCATTABACARAGTAATGGGTARATTAGAACRATTCATTAATCATGCTGAT TCTGTTGAAALATAGTG
ATAATTATAGACRAGCCGACGACGACAARATCATCGCTTATGATGARGCACTTGAACATGGACAAGATATACARARNACT
ARCGCAACCCAARATGAAACAAAACRAGCGTTACAACAATTAATATATGCAGRAACATCGTTARATGCTTTCGAARGATT
AAATCATGCTAGACCACGAGCTTTAGAATATATCAARATCACTAGAAAAARTARACAATGCTCAAAAGTCTACTTTAGRGE
ATAARGTARCGCAATCGCATGATTTATTAGAATTAGAACATAT TGTCAACGAGGGCACARACCTCAATGACATTATGRGET
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GBAATTAGCTAACGCAATCGTTARTAACTATGCTCCAACCARAGCARGTATAAAT TATATTARCGCCGATAACCTACGCAA
AGATAACTTTACTCAAGCTATCAARCAATGCACGTGATGCACTCAACAARACTCARGGTCAGAACTTAGATTTCAATGCAA
TTGATACATTTABAGATGATATATTCAARARCTARAGATGCACTTARCGGTATTGARCGTTITAACAGCTGCARRATCARAL
GCAGAAARACTAATTGATAGTTTARAATTTATTAATAAAGCTCAATTCACACATGCARATGATGAAATTATGAATACTAA
TTCTATTGCACAATTGTCTAGAATCGTGAATCAAGCATTTGATTTARATGATGCAATGAAATCTTTAAGAGATGRACTTA
ATAATCAAGCTTTTCCTGTCCARGCAAGCTCARATTATATARATTCAGATGAAGATTTARAARCARCARTTTGACCATGCT
TTAARGTAATGCTCGABAAGTTCTTGCAAAAGARAATGGTARAAATTTAGATGABARACAARTTCAGGGACTCARACAAGT
GATTGAGGATACTAARAGATGCTTTAAATGGTATCCAACGTTTATCAAARGCTAAAGCTAARGCAATTCAATACGTACAAT
CTTTATCTTATATCAATGATGCACAGCGTCATATTGCTGARAATAATATTCACAACTCTGATGATTTATCATCTTTAGCA
AATACATTATCTAAAGCTAGTGATTTAGATAATGCAATGAAAGACTTACGAGATACTATAGAAAGTAATTCAACTTCTGT
TCCABATAGTGTGAATTATATTAATGCTGATAAGAATTTACAAATTGARATTTGATGAGGCGCTACAACAAGCARGTGCARN
CAAGTTCTAABACTTCAGRARATCCAGCAACGATTGARGAAGTATTAGGTCTTAGTCAAGCCATTTACGATACAARARAT
GCATTAAATGGTCAACARCGACTTGCARCTGAGAAGAGCARAGATCTARAATTAATAAARGGATTARARGATTTAAATAA
AGCACAACTTGAAGATGTCACAAACAAGGTARATTCAGCARATACTTTAACAGRGTTATCTCAGCTCACTCAATCAACGT
TAGAATTAARCGATARAATGAAATTATTGAGAGATAAGCTTARAACTTTAGTARATCCTGTTAARGCAAGTTTAAATTAT
AGARACGCTGATTATAATTTARAACGTCAATTTAACARAAGCTTTAARAGAAGCTARAGGCGTATTARATARAAATAGCGG
TACAAATGTCARTATCAATGACATTCAACATCTTTTARCACARATAGATAATGCTAARGACCAATTAAATGGTGARCGAC
GTCTAAMAGARCATCAACAAAAATCTGAAGTATTTATTATTAARGAATTAGATATACTTAATAATGCTCARARAGCTGCA
ATAATTAATCAGATTAGAGCGTCTARAGACATTAAAATAATTAATCAAATCGTTGATAATGCAATAGAATTARATGATGC
TATGCARGGTTTAAAAGAACATGTAGCTCAATTAACAGCAACTACAARAGACARCATTGAATATTTARATGCTGATGRAG
ACCATARATTACAATATGATTACGCTATCAACTTAGCGAATARTGTTCTTGACARAGARAACGGTACARATARAGACGCT
AATATCATAATTGGAATGATTCAARACATGCATGATGCTAGAGCACTTCTARATGGAATTGAAARGACTTARAGATGCTCA
AACAAARGCACATAATGACATTAARGATACGCTCAAACGTCAACTTGATGARATTGAACACGCTARTGCAACATCARATT
CTAAAGCTCAAGCTAAACAAATGGTARATGACGAAGCTAGAAARGCACTTTCTAATATTAATGACGCARCATCARATGAT
TTAGTTAATCARGCAARAGATGAAGGGCARTCTGCAATTGAACACATACATGCAGATCGAATTACCTAARGCARRACTAGA
TECTAATCAAATGATTGACCARAAAGTTGAAGATATARATCACTTAATTAGTCARAATCCAAACTTATCARATGAAGARR.
AAAATAAACTAATATCTCAAATTAATAAGTTAGTAAATGGAATTAAGAATGAAATTCAACARGCTATARACARRCARCAA
ATAGAAAATGCTACAACAAAACTAGATGARGTCATTGAAACTACTAARAAATTAATTATCGCCARAGCAGARGCTAAACA
AATCATAAAAGAGTTATCACAAARGAAACGAGATGCAATARATAACARCACTGATTTARCACCTTCTCARAAGGCACATG
CTTTAGCAGATATTGATAAARCAGAARANGATGCACTTCARCATATCGARAATTCTAATTCAATTGATGATATCAATARC
AATAAAGAGCATGCATTTAATACTTTAGCTCATATCATTATTTGGGATACTGATCAGCARCCATTAGTTTTTGAACTACC
TEAATTGAGCCTTCAAAATGCTCTAGTARCAAGTGAGGTGGTTGTTCACAGAGATCARACTATTTCATTAGAATCTATAR
TTGGAGCTATGACTTTAACTGATGAACTTARAGTCAATATTGTT TCATTACCGAACACTGATARAGTAGCTGATCACCTA
ACCGCTAARGTTAAGGTTATTTTAGCTGATCGCTCATATGTCACTGTAAATGTTCCAGTCAAAGTTGTAGARARAGARTT
ACARATAGCTAAABAGGATGCTATAAAAACAATTGATGTTCTGGTARARCAAARAATCARAGATATAGATTCTARTARCG
AATTAACGTCTACTCAACGTGAAGATGCAARAGCTGAAATTGAAAGATTGARAAAGCAAGCCATCGATARAGTGAATCAT
TCAAAATCGATTARAGATATTGAARCAGTAAAACGAACTGATTTTGARGAARATAGATCAGTTTGATCCTRARACGCTTTAC
GCTARATAAAGCTAAAAAGGATATCATTACTGATGTTAATACTCAAATCCARBATGGTTTCAAAGARATTGARRCAATAR
BAGGTTTAACTTCTAATGARARAACTCAGTTTGATARACAATTAACTGCACTACAARAAAGARTTTTTAGAARARGTCGAG
CATGCTCATAATTTAGTAGAATTAAATCAATTACAACAAGAGTTTAATAATAGATATARACATATTTITARACCAAGCACA
TTTACTAGETGARAARCATATAGCAGAACATARATTAGGATATGT TGTAGTAAACARRACTCAGCARATACTAARTAARTC
AATCTGCTTCTTACTTTATARAACAATGGGCACTTGATAGAATTARACARAT TCAACTAGRAACGATGAATTCARTTCGT
GETCCGCATACCGTACAAGATGTACACAAAGCATTATTACARGGTATAGAGCARATCTTGARAGTARATGTAAGTATTAT
ABATCAATCTTTCAACGATTCCTTGCATAACTTTAATTATCTTCATTCARAATTTGATGCTAGATTARGAGAANAGGATG
TTGCAAACCATATCGTACAAACTGARACATTCARAGARGTTCTARRAGGAACGGGTGTTGARCCAGGTARAATCAACAAR
GAAACACAGCAACCAARACTTCATAAGAATGATAATGATAGCCTATTCAARCATTTAGTTGATARTTTCGGCAAAACTGT
AGGTGTTATTACATTAACTGGTTTACTTTCTAGTTTCTGGTTAGTTTTGGCTAARAGACGTAAARAAGAAGAAGARGARA
AACAATCGATAAAAAATCATCACAAAGATATTCGTCTTTCAGATACTGATAAAATAGATCCAATIGTARTAACTAAGCGT
AMAATAGATAAAGAAGAACAARTTCAARMACGATGACARRCATTCAATTCCAGTTGCTARACATARGAARTCTAAAGARAA
GCAATTGAGTGAAGAGGATATTCATTCAATCCCCGTCGTTARGCGTAAACARRACAGTGATAACARAGATACRAAACAGA
AGAAAGTTACTTCTAAAAAGAAGAARACGCCTCAGTCARCTAARAAAGTTGTARRAACCARAAAGCGTTCTAAAAAG

SEQ 1D NO:49 polynucleotide sequence

ATGAGAGATAAGAAAGGACCGGTARATAAAAGAGTAGATTTTCTATCARATAAATTGAATARRTATTCAATAAGAAAATT
TACAGTTGGAACAGCATCTATTTTAATTGGCTCACTAATGTATTTGGGAARCTCARCAAGARGCAGAAGCAGCTGARRACA
ATATTGAGAATCCAACTACATTAARAGATAATGTCCAATCAAAAGAAGTGAAGATTGAAGAAGTAACARACAARGACACT
GCACCACAAGGTGTAGAAGCTAAATCTGAAGTAACTTCARACARAGACACAATCGAACATGARGCATCAGTARAAGCTGA
AGATATATCARAABAGGAGGATACACCARAAGAAGTAGCTAATGTTGCTGAAGTTCAGCCGARATCGTCAGTCACTCATA
ACGCAGAGGCACCTARGGTTAGAAAAGCTCGTTCTGT TGATGAAGGCTCTTTTGATATTACARGAGATTCTARARATGTA
GTTGAATCTACCCCAATTACAATTCAAGGTARAGAACATTTTGAAGGTTACGGAACTGTTGATATACARARARACCCAAC
AGATTTAGGGGTATCAGAGGTAACCAGGTTTAATGTTGGTARTGAARGTAATGGTTTGATAGGAGCTTTACRATTAARAA
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ATARAATAGATTTTAGTAAGGATTTCAATTTTAARGTTAGAGTGGCARATARCCATCAATCAARTACCACAGGTGCTGAT

GGTTGGGGGTTCTTATTTAGTARAGGARATGCAGAAGAATATTTAACTAATGGTGGAATCCTTGGGGATARAGGTCTGET

ABATTCAGGCGGATTTARRATTGATACTGGATACATTTATACAAGTTCCATGGACARAAACTGAAAAGCARGCTGGACAAG

GTTATAGAGGATACGGAGCTTTTIGTGAAAAATGACAGTTCTGGTAATTCACAARATGGTTGGAGARAAAATATTGATARATCA
ARRACTAATTTTITTAAACTATGCGGACAATTCAACTAATACATCAGATGGARAGTTTCATGGGCARACGTTTARATGATGT

CATCTTAACTTATGTTGCTTCAACTGGTAAAATGAGAGCAGAATATGCTGGTARARCTTGCGAGACTTCAATAACAGATT

TAGGTTTATCTARAAATCAGGCATATAATTTCTTAATTACATCTAGTCAAAGATGGGGCCTTAATCARAGGGATAMATGCA
AATGGCTGGATGAGRACTGACTTGAAAGGTTCAGAGTTTACTTTTACACCAGAAGCGCCARAARCAATAACAGAATTAGA
AAAAAARGTTGAAGAGATTCCATTCAAGARAGAACGTAAATTTAATCCGGATTTAGCACCAGGGACAGARAARAGTAACAA
GAGAAGGACRAAARGGTGAGAARGACAATAACARCACCAACACTAAABAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGT

GAATCGARAGAAGBGATCACARAAGATCCGATTARTGAATTAACAGAATACGGACCAGAAACGATAGCACCAGGTCATCG

AGACGAATTTGATCCGAAGTTACCARCAGGAGAGARAGARGRAGTTCCAGGTARACCAGGAATTAAGARTCCAGAAACAG
GAGACGTAGTTAGACCACCGGTCCGATAGTGTAACARAATATGGACCTGTARAAGGAGACTCCGATTGTAGARARAGAAGAA
ATTCCATTCGAGARAAGAACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGAACAGARARAGTAACAAGAGAAGGACAARAMGE
TGAGAAGACAATAACGACACCAACACTARAARATCCATTAACTGGAGARATTATTAGTAAAGGTGAATCGARAGAAGAGA
TCACARAAGATCCGATTAATGAATTAACAGAATACGGACCTGAAACAATAGCGCCAGGTCATCCGAGACGAATTTGATCCG
AAGTTACCAACAGGAGAGAARAGAAGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAATTAAGARTCCAGARACAGGAGACGTAGTTAGACC
GCCGGTCGATAGCGTAACRAAATATGGACCTGTARAAGGAGACTCCGATTGTAGAARAAAGARGARATTCCATTCAAGARAG
AACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGGACAGAAAAAGTAACAAGAGAAGGACAARARGGTGAGARGACAATAACG
ACGCCAACACTAAAARATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGARTCGAAAGAAGARATCACAADRAGATCCGAT
TAATGAATTAACAGAATACGGACCAGARACGATAACACCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCGAAGTTACCARCAGGAG
AGRAAGAGGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAATTAAGARTCCAGRAACAGGAGATGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGCGTA
ACAAARTATGGACCTGTARDAGGAGACTCGATTGTAGAAAARGARGAAATTCCATTCGAGARAGAACGTAAATTTAATCC
TGATTTAGCACCAGGGACAGAAAARGTAACAAGAGAAGGACAARARGGTGAGAAGACRAATAACGACGCCAACACTAARRA
ATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGARAGARGARATCACAAARGATCCAGTTAATGAATTAACAGAR
TTCGGTGECGAGAAARTACCGCARGGTCATRAAGATATCTTTGATCCARACTTACCAACAGATCAAACGGARRRAGTACC
AGGTAAACCAGGAATCAAGAATCCAGACACAGGAARAGTGATCCGARGAGCCAGTGCATGATGTGATTARACACGGACCAR
AAACGGGTACACCAGAAACAAAAACAGTAGAGATACCGTTTGAAACAAAACGTGAGTTTAATCCAARATTACAACCTGGT
GAAGAGCGAGTGAABRCAAGAAGGACAACCAGGAAGTAAGACAATCACARACACCAATCACAGTGAACCCATTAACRGGTGA
AAARAGTTGGCGAGGGTCAACCARCAGAAGAGATCACAARACAACCAGTAGATAAGATTGTAGAGTTCGGTGGAGRGAARC
CAARAGATCCAARAGGACCTGAARACCCAGAGAAGCCGAGCAGACCARCTCATCCAAGTGGCCCAGTARATCCTARCART
CCAGGATTATCGABRAGACAGAGCARAACCAAATGGCCCAGTTCATTCAATGGATAAAAATGATAAAGTTARADAATCTAA
AATTGCTARAGAATCAGTAGCTAATCAAGAGARARARCGAGCAGAATTACCAAAAACAGGTTTAGAARGCACGCAAARAG
GTTTGATCTTTAGTAGTATAATTGGAATTGCTGGATTAATGTTATTCGGCTCGTAGAAGAARGARTTAR

SEQ ID NO:50 polynucleotide sequence

ATGGGCAAACGTAGACAAGETCCTATTAATAAAAAAGTGGATTTTTTACCTAACARATTARACAAGTATTCTATARGARA
ATTCACTGTTGGTACGGCCTCARTATTACTTGGTTCGACACTTATT TTTGGAAGTAGTAGCCATGARGCGARAGCTGCAG
ARGARARACABGTTGATCCARTTACACARGCTAATCARAATGATAGTAGTGARAGATCACTTGARAACACABRATCARCCT
ACTGTABRACAATGAAGCACCACAGATGTCTTCTACATTGCARGCAGAAGARGGAAGCAATGCAGAAGCACCGAATETTCC
AACTATCAAAGCTAATTCAGATAATGATACACAAACACARTTTTCAGAAGCCCCTACAAGAAATGACCTAGCTAGAARAG
ARGATATCCCTGCTGTTTCTARARACGAGGAATTACAATCATCACAACCAARCACTGACAGTARAATAGRACCTACAACT
TCAGAACCTGTGAATTTARATTATAGTTCTCCETTTATGTCCTTAT TARGCATGCCTGCTGATAGTTCATCCARTARCAC
TAAARATACAATAGATATACCGCCAACTACGGTTARAGGTAGAGATAATTACGATTTTTACGGTAGAGTAGATATCCARA
GTAATCCTACAGATTTAAATGCGACAAATTTAACGAGATATAATTATGGACAGCCACCTEGTACAACAACAGCTGGTGCA
GTTCAATTTAAAAATCAAGTTAGT TTTGATAAAGATI TCCACTTTAACATTAGAGTAGCAAACAATCGTCAAAGTAATAC
ARCTGGTGCAGATEETTGEGECTTTATGTTCAGCAAGARAGATCGGEATCGATTTCCTARAAARCGGTGGTATCTTACGTG
AAAARGGTACACCTAGTGCAGCTGGTTTCAGAATTGATACAGGATATTATAATAACGATCCATTAGATARAATACAGARA
CARGCTGETCAAGECTATAGAGGETATGGGACATTTGTTARARATGACTCCCARGEGTARTACTTCTARAGTAGGATCAGE
TACTCCATCAACAGATTTTCTTAACTACGCAGATAATACTACTAATGATT TAGATGGTARATTCCATGGTCARAAATTAR
ATAATGTTAATTTGAAATATAATGCTTCARATCAAACTTTTACAGCTACT TATGCTGETARARCTTGGACGGCTACGTTA
TCTGAATTAGGATTGAGTCCAACTGATAGTTACAATTTTTTAGT TACATCARGTCAATATGGARATGCTAATAGTGGTAC
ATACGCAGATGGCGTTATGAGAGCTGATTTAGATGGTGCAACATTGACATATACTCCTARAGCAGT CGATGGAGACCCAR
TTACATCAACTARGGARATACCATTTAATAARBAACGCGAATTTGATCCARACTTAGCGCCAGGTACAGARAAAGTCATT
CAAARAGGTGAACCAGGAATTGAAACAACARCAACACCARCTTATGTCAATCCTAATACTGGAGAAARAGTAGGTGAAGE
CRCACCTACAACARAGATCACTARACAACCAGTGGATGARATCGTTCATTATGGTGECGAAGARATCARGCCAGGACATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCGARAGGTAGTCAAACAACGCARCCAGGTAAGCCAGGAGTTAAARATCCTGATACA
GGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACAARATATGETCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGARGA
AATTCCATTCGACAAGAAACGTGAATTCAATCCTGATTTAARACCAGGTGAAGAGCGTGTTARACAAARAGGTGAACCAG
GAACAAARACAATTACARCACCAACAACTARGAACCCATTARCAGGGGAARAAGTIGGCGARGETGAACCAACAGAAARL
ATAACAAAACARCCAGTAGATGAANTCACAGAATATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCC
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GAACGCACCGAAAGGTAGCCAAGAGGACGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTAAAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACAC
CACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAA
AAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAGAAAGTCGTTCAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTAC
AACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAAAAATAACAAAACAACCAG
TEGATGAAATCETTCATTATGGTGGCGAAGARATCAAGCCAGGCCATARGGATGAATTTGATCCGARCGCACCGARAGGT
AGCCARGAGGACGTTCCAGETARGCCAGGAGTTAAAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGT
GACARAAATATCGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCARCGGAAGARATTCCATTCGACAAGAAACGTGAATTCAATC
CTGATTTAAAACCAGGTGAAGAGCGTGTTAAACAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAG
AACCCATTAACAGGGGAAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAAAAGTAACAAAACAACCAGTGGATGAAATCGTTCA
TTATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCAAATGCACCGAAAGGTAGCCAAGAAGACGTTC
CAGGTAAACCAGGAGTTAAAAACCCTGATACAGGCGAAGTAGTTACTCCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCA
GTTEATGGAGATCCGATTACGTCAACGGARGAAATTCCEGTTTGATAARARACGCGARTTTGATCCARACTTAGCGCCAGG
TACAGAGAAAGTCGTTCAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAG
ABAAAGTTCGCGARGGTGAACCAACAGAAAAAATARCAAAACARCCAGTGGATGAGATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAA
ATCAAGCCAGECCATAAGGATGAATTTGATCCGAACGCACCGARAGGTAGTCARACARCGCARCCAGGTARGCCAGGAGT
TAAAAATCCTGATACAGGCEAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACARAATATGCTCCAGTTGATGGAGATCCGA
TTACGTCARCGGAAGAAATTCCGTTTGATAARAARCGCGAATTTGATCCARACTTAGCGCCAGGTACAGAGAARGTCGTT
CAARAAGGTGAACCAGGAACAAAAACARTTACAACGCCAACAACTARGARCCCATTAACAGGAGARARAGTTGGCGARGGE
TGAACCAACAGAAARAATAACAARACAACCAGTGGATGAGATTGTTCAT TATGGTCGTGARCARATACCACARGGTCATA
AAGATGARTTTCGATCCAAATGCACCTGTAGATAGTARBACTGARGTTCCAGGTARACCAGGAGTTARARATCCTGATACA
GETGAAGTTGTTACCCCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCGARAGTTGGTAATCCAATCACATCAACGGAAGA
GATTCCATTTGATAAGAAACGTGTATTTAATCCTGATTTAAAARCCAGGTCGARGAGCGCGTTARACAAARAGGTGAACCAG
GAACADMARACARTTACAACACCAATATTAGTTAATCCTATTACAGGAGAARARGTTGGCGARGGTARATCARCAGARRAR
GTCACTAAACARCCTETTGACGAAATTGTTGAGTATGGTCCARCAAAAGCAGAACCAGETARRCCAGCGGARCCAGGTAR
ACCAGCGGARCCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTARACCAGCGGAACCAGGTACCCCAGCAGARACCAGGTAAACCAGCGG
AMCCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCCGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTARACCAGCGGARCCAGGT
ACGCCAGCAGAACCAGGTAAACCAGCEGARCCAGGTARACCAGCAGAACCAGGTARACCAGCGGARCCAGGTACGCCAGE
AGAACCAGGTARACCAGCGGARCCAGGTACGCCAGCAGAACCAGGTARACCAGCGGAACCAGGTRACGCCAACACARTCAG
GTGCACCAGAACAACCARATACGATCARTGCATTCAACAGATAATAAAARTCAATTACCTGATACAGGTGAAARTCGTCAR
GCTAATGAGGGAACTTTAGTCECATCTCTATTAGCAATTGTCGGATCATTGTTCATATTTGGTCGTCGTARARARGGTAR
TGAAARATAA

SEQ ID NO:51 polynucleotide sequence
ATGAAGAAACTATATACATCTTATGGCACTTATGGATTTTTACATCAAATAAARATCAATAACCCGACCCATCAACTATT
CCAATTTTCAGCATCAGATACTTCAGTTATTTTTGARGAARCTGATGGTGAGACTGTTTTARAATCACCTTCAATATATG
ARGTTATTAAAGARATTGGTGAATTCAGTGAACATCATTTCTATTGTGCAATCTTCATTCCTTCAACAGRAGATCATGCA
TATCAACTTGAAAAGAAACTGATTAGTGTAGACGATAATTTCAGARACTTTUGTGGCTTTAARRGCTATCGTTTGTTARG
ACCTGCTAMBGGETACARCATATAAAATTTATTTCGGATTTGCTGATCGACATGCATACGARGACTTTARGCARTCTGATG
CCTTTAATGACCATTTTTCAAAAGACGCATTAAGTCATTACTTTGGTTCAAGCGGACAACATTCARGTTATTTTGARRGA.
TATCTATACCCAATAAARGAATAG

SEQ ID NO:52 polynucleotide sequence
ATGTATTTATATACATCTTATGGGACTTACCAATTTTTARATCARATTARACTTAATCATCARGARCGTAGTTTATTTCA
ATTTTCCACTAATGATTCCTCAATAATCTTAGARGAGTCTGAGGGRARATCAATCTTARAACATCCTAGTGCATATCRAG
TGATTGATAGCACAGETGAATTTAACGAACATCATTTTTATAGTGCTATTTTTGTCCCTACATCTGARGATCATCGTCAR
CAGCTAGAGAAAAAATTATTACTCGTAGACGTACCTTTAAGARATTTTGGTGETTTTAAAAGCTATCGTTTATTARARCC
CACTGAGGGGTCTACCTACAAAATTTACTTTGGTTTTGCAAATCGARCAGCATATGAAGATTTCARAGCTTCTGATATAT
TTAATGARAACTTTTCAAAAGATGCATTGAGCCAATACTTTGGTGCTAGTGEGTCARCAT TCTAGCTACT TTGAARGATAT
TTATATCCAATAGAAGATCATTAR

SEQ ID NO:53 polynucleotide sequence

ATGATTAACAGGGATAATARAAAGGCAATARCARARAAGGGTATGATTTCAAATCGCTTARACARATTTTCGATTAGAAR
GTATACTGTAGGAACTGCATCGATTTTAGTAGGTACGACATTGATTT TTGGTCTAGGGAACCARGARGCTARAGCTGCTG
AAAACACTAGTACAGAAAATGCGAAACAAGATGATGCAACGACTAGTGATARTARAGARGTAGTGTCGGAARCTGARAAT
AATTCGACAACAGAARATGATTCAACARATCCAATTAAGAAAGARACAAATACTGATTCACRACCAGRAGCTARRGARGA
ATCAACTACATCAAGTACTCAACARCAGCARRATARCGTTACAGCTACAACTGARACTARGCCTCAARACATTGARARAG
ARAATGTTAAACCTTCAACTGATAAAACTGCGACAGRAGATACATCTGTTATTTTAGAAGAGRAGAAAGCACCAARTTAT
ACAAATAACGATGTAACTACAAAACCATCTACARGTGAAATTCARACARAACCARCTACACCTCAAGARTCTACARATAT
TGAAAATTCACAACCGCAACCARCGCCTTCAARAGTAGACAATCARGT TACAGATGCAACTAATCCARRAGAACCAGTAA
ATGTGTCAMAAGAAGAACTTAAARATAATCCTGAGAAATTAARAGAATTAGT TAGAAATGATAACAATACAGATCGTTCA
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ACTABACCAGTTGCTACAGCTCCAACAAGTGTTGCACCARARACGATTARATGCGARAATGCGTTTTGCAGTTGCACARACC
AGCAGCAGTTGCTTCAAATAATGTAAATGACT TAATTACAGTTACGAAACAGACGATCARAGTTGGCGATGGTARAGATA
ATGTGGCAGCAGCGCCATGACGETARAGATATTGAATATGATACAGAGTTTACAATTGACAATARAGTCADARRAGGCGAT
ACAATGACGATTAATTATGATAAGAATGTAATTCCTTCGGATTTARCAGATARAAATGATCCTATCGATATTACTGATCC
BATCAGGAGAGGTCATTGCCARAGGAACATTTGATARAGCGACTARGCARATCACATATACATTTACAGATTATGTAGATA
AATATGAAGATATAARAGCACGTTTAACTTTATACTCATATATTGATARGCAAGCAGTACCTAATGARACTAGTTTGAAT
TTAACGTTTGCAACAGCAGGTAAAGAAACTAGCCARAACGTTTCTGTTGATTATCARGACCCAATGGTTCATGGTGATTC
AAACATTCAATCTATCTTTACABRAGTTAGATCGAAAACARAACARACTATTGRAACAACARATTTATGTTAATCCTTTGAARA
AARCAGCAACTAACACTARAGTTGATATAGCTGETAGTCAAGTAGATGATTATGGARATATTAANCTAGGAAATGGTAGT
ACCATTATTGACCABAATACAGAARTAARAGTTTATAAAGTTAACCCTAATCAACAATTGCCTCAAAGTAATAGAATCTA
TGATTTTACGTCAATACGAAGATGTARCARGTCAATTTGATAARTAARAAATCATTTAGTAATAATGTAGCAACATTGGATT
TTGGTGATATTAATTCAGCCTATATTATCARAGTTGTTAGTARATATACACCTACATCAGATGCGCCGAACTAGATATTGCT
CAAGGTACTAGTATGAGAACAACTGATARATATGGTTATTATAATTATGCAGGATATTCAAACTTCATCGTAACTTCTAA
TAACACTGGCGETCECCACGETACTGTTAAACCTGAAGAABAGTTATACARAATTGGTGACTATGTATGGGAAGACGTTG
ATARAGACGGTETCCAAGCGTACRGATTCGARACGAARAGCCAATGGCARACGTTTTAGTTACATTAACTTACCCGGACGGT
ACTACAAAATCAGTAAGAACAGATEGCTAACGGTCATTATGARTTCGGTGGTTTGARAGACGGAGAAACTTATACAGTTAA
ATTCGAAACGCCAGCTGGATATCTTCCAACAAANGTARATGGAACAACTGATGGETGAAAAAGACTCAAATGGTAGTTCTA
TAACTGTTAAAATTAATGGTARAGATGATATGTCTTTAGACACTGGTTTTTATARAGAACCTAAATATAATCTTGGTGAC
TATGTATGGGAAGATACAAATARAGATGGTATCCAAGATGCTAATGAACCTGGTATCARAGATGTTAAGGTTACATTARA
AGATAGTACTGGAAARGTTATTGGTACAACTACTACTGATGCCTCGGGTAAATATAAATTTACAGATTTAGATAATGGTA
ACTATACAGTAGAATTTGAAACACCAGCAGGTTACACGCCARCGGTTAAAAATACTACAGCTGARGATAARGATTCTAAT
GETTTAACAACBACAGGTGTCATTARAGATGCAGATAATATGACATTAGACAGTGGTTTCTATARARCACCAAAATACAG
TTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATARAGACGGTARACARGATTCAACTGARAAAGGTATCAAAGATGTTAAAG
TTACTTTATTAAATGAAAAAGGCGAAGTARTTGGAACAACTAAARCAGATGRAAAATGGTARATATCGTTTCGATAATTTA.
GATAGCGGTARATACAAAGTTATTTTTGAARAGCCTGCTGGCTTAACACAARCAGTTACARATACAACTGAAGATGATAR
AGATGCCGATGGTGECEAAGTTGACGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCATACTTGATAACGGATACTTCGARGARG
ATACATCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCCGACTCAGACTCAGATAGCGA
CTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATACGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATT
CAGACAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGATTCGGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCEGACTCGGATGCAGGARAACATACACCTCTTAARCCAATGAGTACTA
CTARAGACCATCACAATARAGCABRARGCATTACCAGARACAGGTAGTGAABRATARACGGCTCARAATAACGCAARCGTTATTT
GGTGGATTATTTGCAGCATTAGGTTCATTATTGTTATTCGGTCGTCGCAAAAAACARARCAAATAA

SEQ ID NO:54 polynucleotide sequence

ATGATTAATAARAAAAATAATTTACTAACTARAAAGAAACCTATAGCAAATARATCCAATARATATGCARTTAGARAATT
CACAGTAGGTACAGCGTCTATTGTAATAGGTGCAACATTATTGTTTGGTTTAGGTCATARTGAGECCARAGCCGAGGAGA
ATTCAGTACAAGACGTTARAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGCAATGATCAGTCTAGTGATGARGARAAG
AATGATGTGATCAATAATAATCAGTCAATAAACACCGACGATARTAACCARATAATTARAAAAGARGARACGAATAACTA
CGATGGCATAGAAAAACGCTCAGRAGATAGRACAGAGTCAACARCAAATGTAGATGARAACGARGCAACATTTTTACARA
AGACCCCTCARGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTAARAGAATCCTCATCAGTCGAATCCTCARATTCATCARTT
GATACTGCCCARCAACCATCTCACACARCAATAAATAGAGARGAATCTGTTCARACAAGTGATAATGTAGARGATTCACA
CGTATCAGATTTTGCTAACTCTAARATAARAGAGAGTARCACTGAATCTGGTAAAGAAGAGRATACTATAGAGCAACCTA
ATAAAGTAAAAGAAGATTCAACAACAAGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATAGATGARAAAATTTCARATCARGATGAG
TTATTABATTTACCAATAAATGAATATGARAATAAGGCTAGACCATTATCTACARCATCTGCCCARCCATCGATTARACG
TGTAACCGTAAATCAATTAGCGGCGGAACAAGGTTCGAATCTTAATCATTTAATTARAGTTACTGATCARAGTATTACTG
BAGGATATGATGATAGTGARGGTGTTATTARAGCACATGATGCTGAAAACTTARTCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGAT
GATAAGGTGAAATCTGGTGATACGATGACAGTCGATATAGATARGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTAC
AATACCAAAAATARAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACABAAATAAACARATCACCTATA
CTTTTACAGATTATGTAGATAAGTATGAARATATTAAAGCACACCTTAAATTAACGTCATACATTGATAAATCAAAGGTT
CCAAATARTAATACCARGTTAGATGTAGAATATARAACGGCCCTTTCATCAGTARATARAACAATTACGGTTGAATATCA
ARGACCTAACGAAAATCGGACTGCTAACCTTCAARGTATGTTTACARACATAGATACGARARATCATACAGTTGAGCARA
CGATTTATATTAACCCTCTTCETTATTCAGCCARGGARRCAAATGTARATAT TTCAGGGAATGGTGATCGARGETTCARCA
ATTATAGACGATAGCACAATAATTAAAGTTTATARGGTTGGAGATAATCARRATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGA
TTACAGTGAATATGAAGATETCACAAATGATGATTATGCCCAAT TAGGAAATAATAATGATGTGAATATTARTTTTGGTA
ATATAGATTCACCATATATTATTARAGTTATTAGTAAATATGACCCTAATAAGGATGATTACACGACTATACAGCAAACT
GTGACAATGCAGACGACTATABRATGAGTATACTGETGAGTTTAGAACAGCATCCTATGATAATACARTTGCT TTCTCTAC
ARGTTCAGETCARGGACAAGETGACTTGCCTCCTGARAARACTTATARAATCGGAGATTACGTATGGGAAGATGTAGATA
AAGATGGTATTCAARATACABATGATAATGAAAARCCECTTAGTAATGTATTGGTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACT
TCAAAATCAGTCAGAACAGATGARGATGGGAAATATCARTTTGATGGATTGARARACGGATTGACTTATAARATTACATT
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CGARAACACCTGAAGGATATACGCCEACGCTTARACATTCAGGARCAAATCCTGCACTAGACTCAGANGGTAATTCTGETAT
GGGTAACTATTAATGGACBAGACGATATGACGATTGATAGTGGATTTTATCAAACACCTARATACAGCTTAGGGAACTAT
GTATGGTATGACACTAATAAAGATGGTATTCAAGGTGATGATGAAAAAGGAATCTCTGGAGTTAAAGTGACGTTAARAGA
TGAAAACGGAAATATCATTAGTACAACTACAACCGATGARAATGGARAGTATCAATTTGATAATT TARATAGTGGTARTT
ATATTGTTCATTTTGATARACCTTCAGGTATGACTCAAACAACRACAGATTCTGGTGATGATGACGAACAGGATGCTCGAT
GGGGARAGAAGTTCATGTAACAATTACTGATCATGATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAATCGGATTC
CGATAGTGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAG
ATTCAGACRGCGACTCGGATTCTGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGAC
AGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCCGACTCAGATTCTGATAGTGAT TCAGACTCAGACAGTGATTC
AGATTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCACGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAG
ACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACARGTGATTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCGATAGCGAL
TCAGACTCGGATAGTGACTCAGATTCTGATAGTGATT CAGACTCAGACAGTGATTCGGATTCCGATAGTGATTCAGACTC
AGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAACGACTCAGATTTAGGCAATAGCTCAGATAAGAGTACAA
ARGATARATTACCTGATACAGGAGCTAATGAAGATTATGGCTCTAAAGGCACGTTACTTCGGAACTCTGTTTGCAGGTTTA.
GGAGCGTTATTATTAGGGARACGTCGCARARATAGAAAARATAARARTTAR

SEQ ID NO:55 polynucleotide sequence
ATGTCTAATAATTTTAAAGATGACTTTGAAAAAAATCCTCAATCGATAGACACARATTCACATCARGACCATACGGARGA
TGTTGAAARRGACCAATCAGAATTAGAARCATCAGGATACARTAGAGAATACCGGAGCAACAGTTTCCECCARGAARTECCC
AAAGAAGAARRAGACGCCGTGATTTAGCAACGAATCATAATAAACAAGT TCACAATGAATCACARACATCTGARGACAAT
GTTCAAAATGAGGCTGGCACAATAGATGATCGTCAAGTCEAATCATCACACAGTACTGARAGTCAAGAACCTAGCCATCA
AGACAGTACACCTCAACATGAAGAGGAATATTATAATAAGAATGCTTT TGCAATGGATARATCACATCCAGAACCAATCG
ARAGACAATGATARACACGAGACTATTARAGATGCAGAARATARCACTGAGCATTCAACAGTTTCTGATAAGAGTATAGCT
GRACAATCTCAGCAACCTARACCATATTTTGCARCAGGTGCTAACCARGCARATACATCARAAGATARACATGATGATGT
ARCTGTTARGCARGACAAAGATGAATCTAAAGATCATCATAGTGGTABRARAAGGCGCAGCAATTGGTGCTGGAACAGCAR
GTGTTGCAGETCCAGCTGGTGCARTGGGTETTTCTAAAGCTAAGAAACATTCARATGACGCTCAAARCAAARGTAATTCT
GACARGTCGAATARCTCGACTGAGGATARACCGTCTCARGATARGTCTAAAGATCATCATAATGGCAARRARGGETGCAGC
GATCGGTGCTEGAACAGCAGETTTEECTGEAGGCGCAGCARGTARAAGTGCTTCTGCCGCTTCARAACCACATGCCTCTA
ATAATGCAAGCCABAACCATGATGAACATGACAATCATGACAGAGATARAGAACGTARAAAAGGETGECATGGCCARAGTA
TTGTTACCATTAATTGCAGCTGTACTARTTATCGGTGCATTAGCGATATTTGGAGGCATGGCATTARACAATCATARTAR
TGGTACARAAGAARATAAAATCGCGAATACAARTAAAAATARATGCTGATGARAGTARAGACAAAGACACATCTARAGACGE
CTTCTAAAGATAAATCAAARTCTACAGACAGTGATARATCARAAGAGGATCAAGACARAGCGACTAAAGATGAATCTGAT
AATGATCAARACAACGCTAATCAAGCGAACAATCAAGCACAARATAATCAARATCAACAACAAGCTAATCAARRTCAMCA
ACAGCAACAACAACGTCARGGTGGTGGCCAANGACATACAGTGARTGGTCARGAAAACTTATACCGTATCGCAATTCAAT
ACTACGGTTCAGGTTCACCGGARAATGTTGARAAAATTAGACGTGCCAATGGTTTARGTGGTARCAATATTAGAARCGGT
CAACAAATCGTTATTCCATAR

SEQ ID NO:56 polynucleotide sequence
GTGATTGAATTAATTAAAATGGAAGGGATGATAGTTGTGTCTAATAATAATTTTAARGATGATTTCGAAARGAATCGTCA
ATCTATTAATCCAGACGAACAGCARACAGAATTARAAGRAGATGATARAACARATGAARATAARARAGARGCTGACTCTC
ARARCAGTTTATCTAATAACTCARATCARCAATTTCCTCCGAGARATGCCCARCGACGAARARGACGTAGAGAGACAGCA
ACTAATCAAAGCARACAACAAGACGACARACATCARAARARATAGTGACGCTAARACTACAGARGGTTCATTAGATGACCG
TTATGACGAAGCACAGTTACAGCAACABRCATGATARRTCGCAACAACAARATARARCTGAAAAACAATCACARGATAATA
GAATGAAAGATGGAARAGATGCAGCTATTGTARATGGARCATCTGAGTCACCAGAACATARATCAAAATCARCACARALT
AGACCCGGCCCTARAGCTCARCAACAARRGCGTARATCAGAARGTACGCAATCARAACCGTCAACARACARAGATARANA
BGCAGCTACAGGTGCTGGARTAGCTGGTGCAGCTEETGTTGCTGETGCAGCAGAARCATCCARACGTCATCATAATANAA
AAGATARACAAGATTCTAAACACTCAAACCATGAGAATGACGARAMATCTGT TAAAAATGATGACCARAAGCAATCTARN
ARAGGCARAAARGCAGCAGTCGGTGCTGECECAGCTECAGGACTTEETGCGGCTGETGTTGCECATCATAATAATCAARA
TARACATCATAATGAGGAAAARRATTCTAARTCARAACAATCAGTACAATGACCAATCAGAAGGTARGARAARAGGTGGTT
TCATGARAATCTTGTTACCACTTATAGCAGCCAT TCTTATTC TAGGTGCAATAGCAATAT TCGGTGETATGGCTCTARAT
AATCACAACGATAGTARRAGTGATGACCARAAARTAGCGAATCARAGTARGAARGACTCAGATAAAAARGATGGETGCGCA
ATCCGARGATAACARAGACAAARAATCTGATAGTARCARAGACAAAAAATCTGATTCTGATAAGAACGCAGATGATGACT
CTGATAATAGTTCCTCARATCCTAACGCTACTTCAACTAATAATARCGATAATGTAGCCAATAATAACTCARATTATACA
AACCABAATCAACAAGATAATGCARACCARAATAGCARTAATCAACAGGCAACTCAAGGTCARCARATCACATACAGTATA
CGGTCAAGAAARCTTATATCGTATCGCCATACAATATTATGGAGAAGGAACTCARGCTAACGTAGATAARATTARACGTG
CGAATGGATTAAGCAGTAATARTATTCATAATGGTCAAACATTAGTTATTCCTCARTAA

SEQ ID NO:57 polynucleotide sequence
ATGAAAAATAAATTGATAGCARAATCTTTATTAACAATAGCGGCAATTGGTATTACTACAACTACAATTGCGTCAACAGE
AGATGCGAGCGAAGGATACGGTCCAAGAGAARAGARRCCAGTGAGTATTAATCACAATATCGTAGAGTACAATGATGGTA
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CTTTTAAATATCAATCTAGACCARBATTTAACTCAACACCTAAATATATTAAATTCARACATGACTATAATATTTTAGAR
TTTAACGATGGTACATTCGAATATGGTGCACCTCCACAATTTARTARACCAGCAGCGAARACTGATGCAACTATTARRAR
AGBACARRARTTGATTCARGCTCAAAATCTTGTGAGAGRATTTGAARAAACACATACTGTCAGTGCACACAGAAARGCAC
ARAAGGCAGTCAACTTAGTTTCGTTTGAATACARAGTGAAGARAATGGTCTTACAAGAGCGAATTGATAATGTATTARRA
CARGGATTAGTGAGATAA

SEQ ID NO:58 polynucleotide sequence

ATGARAACACGTATAGTCAGCTCAGTAACAACAACACTATTGCTAGGTTCCATATTAATGAATCCTGTCGCTAATGCCGE
AGATTCTGATATTAATATTAAAACCGGTACTACAGATATTGGAAGCAATACTACAGTAAAAACAGETGATTTAGTCACTT
ATGATAAAGAARATGGCATGCACARABRAAGTATTTTATAGTITTATCGATGATARAAATCACAATAAARARACTGCTAGTT
ATTAGAACGAAAGGTACCATTGCTGGTCAATATAGAGTT TATAGCGARGARGGTGCTAACAARAGTGGTTTAGCCTGGCC
TTCAGCCTTTAAGGTACAGTTGCAACTACCTGATARTGAAGTAGCTCAAATATCTGATTACTATCCAAGARATTCGATTG
ATACARAAGAGTATATGAGTACTTTAACTTATGGATTCAACGGTAATGT TACTGGTGATGATACAGGAAARATTGGCGGC
CTTATTGGETGCAAATGTTTCGATTGETCATACACTGARATATGTTCARCCTGATTTCARRACAATTTTACAGAGCCCARC
TGATAARARAGTAGGCTGGAAAGTGATATTTARCAATATGGTGAATCAAAATTGGGGACCATATGATAGAGATTCTTGGA
ACCCGGTATATGGCAATCAACTTTTCATGARAACTAGAAATGGTTCTATGARAGCAGCAGAGAACTTCCTTGATCCTAAC
AAAGCAAGTTCTCTATTATCTTCAGGGTTTTCACCAGACTTCGCTACAGT TATTACTATGGATAGARAAGCATCCARRCA
ACAARCAARTATAGATGTAATATACGAACGAGTTCGTGATGACTACCAATTGCATTGGACTTCAACAAAT TGGAARGGTA
CCAATACTARAGATAAATGGACAGATCGTTCTTCAGAARGATATAARATCGATTGGGAARAAGARGAAATGACAAATTAA

SEQ ID NO:59 polynucleotide sequence
ATACACATGARARATARATATATCTCGAAGTTGCTAGTTGGGGCAGCAACAATTACTTTAGCTACAATGATTTCAAATGG
GGAAGCAARAGCGAGTGAAARCACGCAACARACT TCAACTAAGCACCARACAACTCARRACARCTACGTAACAGATCAAC
ARAAAGCTTTTTATCARGTATTACATCTAAAAGGTATCACAGARGAACAACGTAACCAATACATCAARACATTACGCGAA
CACCCAGARCGTGCACRAGAAGTATTCTCTGAATCACTTAAAGACAGCARGARCCCAGACCEACGTGTTGCACAACARRA
CGCTTTTTACAATGTTCTTARARATGATAACTTAACTGAACAAGARAAARATARTTACATTGCACARATTARAGAARRCC
CTGATAGARGCCARCAAGTTTGGGTAGAATCAGTACAATCTTCTAAAGCTAAAGAACGTCAARATATTGARAATGCGGAT
ARAGCAATTAAAGATTTCCAAGATAACAARGCACCACACGATAAATCAGCAGCATATGAAGCTAACTCAAAATTACCTAR
AGATTTACGCGATARAAATAACCGCTTTGTAGARARAGTTTCAATTGARAAAGCAATCGTTCGTCATGATGAGCGTGTGA
AATCAGCAAATGATGCAATCTCAAAATTARATGARARAGATTCAATIGAAARACAGACGTTTAGCACAACGTGAAGTTAAC
AARGCACCTATGGATGTARAAGAGCATTTACAGARACAATTAGACGCATTAGTAGCTCARAAAGATGCTGARAAGARAGT
GGCGCCAARAGTTGAGGCTCCTCAAATTCAATCACCACARATTGARARACCTARAGCAGAATCACCAAAAGTTGAAGTCC
CTCAATCTARATTATTAGGTTACTACCAATCATTAARAGATTCATTTAACTATGGTTACAAGTATT TAACAGATACTTAT
AARARGCTATAAAGARAABTATGATACAGCARAGTACTACTATAATACGTACTATARATACAARGGTGCGATTGATCARAC
AGTATTAACAGTACTAGGTAGTGETTCTARATCTTACATCCAACCATTGARAGT TGATGATARARACGGCTACTTAGCTA
AATCATATGCACAAGTAAGARACTATGTAACTGAGTCAATCAATACTGGTARAGTATTATATACTTTCTACCARKACCCA
ACATTAGTARAAACAGCTATTARRGCTCAAGAAACTGCATCATCAATCARAAATACATTAAGTAATTTATTATCATTCTG
GARATAA

SEQ ID NO:60 polynucleotide sequence
ATGACAAARCATTATTTAAACAGTAAGTATCAATCAGAACAACGTTCATCAGCTATGAARAAGATTACAATGGGTACAGC
ATCTATCATTTTAGGTTCCCTTGTATACATAGGCGCAGACAGCCARCAAGTCARTCGCGGCARCAGAAGCTACGARCGCAA
CTAATAATCAAAGCACACAAGTTTCTCAAGCRACATCACAACCAATTAATTTCCARGTGCARAARGATGGCTCTTCAGAG
AAGTCACACATGGATGACTATATGCAACACCCTGGTARAGTAATTAAACAANATAATARATATTATTTCCARACCGTGTT
ABACAATGCATCATTCTGGARAGAATACARATTTTACAATGCAAACARTCAAGAATTAGCAACAACTGTTGTTAACGATA
ATARAARAGCGGATACTAGAACAATCAATGTTGCAGTIGARCCTGGATATAAGAGCTTAACTACTAARGTACATATTGTC
GTGCCACARATTAATTACAATCATAGATATACTACGCAT TTGGAATTIGAARAAGCAATTCCTACATTAGCTGACGCAGE
ARAACCARRCAATGTITAAACCGGTTCAACCARAACCAGCTCAACCTAAAACACCTACTGAGCARACTARACCAGTTCAAC
CTABAGTTGAAMAAGTTAAACCTACTGTAACTACAACAAGCARAGTTGARGACRATCACTCTACTAAAGTTGTAAGTACT
GACACARCAAAAGATCAAACTAAAACACAARCTGCTCATACAGTTARAACAGCACAAACTGCTCARGAACARRATARRGT
TCAARCACCTGTTARAGATGTTGCARCAGCGAAATCTGARRGCAACARTCAAGCTGTARGTGATAATARATCACAACARA
CTAACAAAGTTACARAACATAACGAAACGCCTARACARGCATCTAAAGCTARAGAATTACCARAAACTGGTTTAACTTCA
GTTGATAACTTTATTAGCACAGTTGCCTTCCCAACACTTGCCCTTTTAGGTTCATTATCTTTATTACTTTTCARRAGAAR
AGAATCTAARATAA

SEQ ID NO:61 polynucleotide sequence

ATGAACAAACAGCAAAAAGAATTTAAATCATTTTATTCAATTAGAAAGTCATCACTAGGCGTTGCATCTGTAGCGATTAG
TACACTTTTATTATTAATGTCAAATGGCGAAGCACAAGCAGCAGCTGARGARACAGGTGGTACAAATACAGARGCACAAC
CARARACTGAAGCAGTTGCARGTCCAACAACAACATCTGARARAGCTCCAGAAACTARACCAGTAGCTAATGCTGTCTCA,
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GTATCTAATABRAGAAGTTGAGGCCCCTACTTCTGARACARARAGAAGCTARAGARGTTARAGARGT TARAGCCCCTAAGGA
AACARAAGCAGTTARACCAGCAGCAAAAGCCACTAACAATACATATCCTATTTTGAATCAGGARCTTAGAGAAGCGATTA
AAAACCCTGCAATRAAAGATABAGATCATAGCGCACCAAACTCTCGTCCAATTGATTTTGAAATGAAARAAGARAATGGT
GAGCAACAATTTTATCATTATGCCAGCTCTGTTAAACCTGCTAGRGTTATTTTCACTGATTCARAACCAGARATTGARTT
AGGATTACAATCAGGTCAATTTTGGAGAAAATTTGAAGT T TATGAAGGTGACRARAAGT TGCCAATTAAATTAGTATCAT
ACGATACTGTTAAAGATTACGCTTACATTCGCTTCTCTGTTTCAAATGGARCAAAAGCCGTTAAAATTGTARGTTCAACT
CACTTCAATAACARAGAAGANARATACGATTACACATTAATGGAATTCGCACBACCAATTTATARCAGTGCAGATAAATT
CAAAACTGARGAAGATTATAAAGCTGAARAAATTATTAGCCGCCATATARAARAGCGARAACACTAGARAGACARGTTTATG
ABTTAAATAARAATTCAAGATAAACTTCCTGAARAATTAAAGGCTCGAGTACAAGARGARATTAGAGGATACAAAGAAAGCT
TTAGATGAGCAARGTGAAATCAGCTATTACTGAATTCCAAAATGTACAACCARCARATGAARAARATGACTGATTTACAAGA
TACAAAATATGTTGTTTATGARAGTGTTGAGAATAACGAATCTATGATGCGATACTTTTGTTARACACCCTATTAARACAG
GTATGCTTAACGGCAAAAAATATATGGTCATGGARACTACTAATGACGATTACTGCGAARGATTTCATCGGTTCARGGTCRAA
CGTGTTAGAACTATAAGCARAGATGCTARAAATAATACTAGAACAATTATTTTCCCATATGTTGAAGGTAAARCTCTATA
TGATGCTATCGTTARAGTTCACGTAAABACGATTGATTATGATGGACAATACCATGTCAGAATCGTTGATAARGAAGCAT
TTACAARAGCCAATACCGATARATCTARCARAARAGAACAACARAGATARCTCAGCTAAGARGGARGCTACTCCAGCTACG
CCTAGCARACCAACACCATCACCTGTTGAARAAGAATCACAAAARCARGACAGCCARARAGATGACAATARRCRATTACC
AAGTGTTGAAAARGAAAATGACGCATCTAGTGAGTCAGGTAAAGACARAACGCCTGCTACARAACCAACTAAAGGTGARG
TAGAATCAAGTAGTACAACTCCAACTABGGTAGTATCTACGACTCARAATGTTGCAAAACCAACAACTGCTTCATCARAA
ACAACAABAAGATGTTGTTCAARCTTCAGCAGGTTCTAGCGAAGCAARRGATAGTGCTCCATTACAAAAAGCAAACATTAA
ADACACABATGATGGACACACTCAAAGCCARAACAATAARARTACACARGEARATARAGCARAATCATTACCACAARCTG
GTGAAGAATCAAATAAAGATATGACATTACCATTAATGGCATTACTAGCTTTARAGTAGCATCGTTGCATTCGTATTACCT
AGAAAACGTARAARCTAA

SEQ ID NO:62 polynucleotide sequence
ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAAATAGARAAGGCATGATACCAAATCGATTARACABATTTTCGATARGARRGTATTC
TETAGGTACTGCTTCARTTTTAGTAGGGACAACATTGATTTTTAGCGT TARGTGGTCATGARGCTARAGCGGCAGAACATA
CGAATGGAGAATTAAATCAATCAAAAAATGAAACGACAGCCCCARGTGAGAATAARACAACTGAABARGTTGATAGTCGT
CAACTARRAGACAATACGCARACTGCAACTGCAGATCAGCCTARAGTGACAATGAGTGATAGTGCARCAGTTAARRGAALC
TAGTAGTAACATGCARTCACCACAARACGCTACAGCTAGTCAATCTACTACACAARCTAGCAATGTAACAACARATCGATA
AATCATCAACTACATATAGTARTGAAACTGATAAAARGTAATTTAACACAAGCAAARAACGTTTCAACTACACCTAAAACA
ACGACTATTAAACAARGAGCTTTARATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAACAAGGAACARATGTTAATGA
TARAGTACATTTTACGAACATTGATATTGCGATTGATAAAGGACATGTTAATARAACAACAGGAAATACTGAATTTTGGE
CAACTTCAAGTGATGTTTTARAATTARARRGCGAATTACACAATCGATGATTCTGTTARAGAGEGCGATACATTITACTTTT
AAATATGGTCAATATTTCCATCCAGGTTCTETAAGATTACCTTCACARACTCARAATTTATATAATGCCCAAGGTARTAT
TATTGCAARAGGTATTTACGATAGTARAACABATACAACAACGTATACTTTTACGAATTATGTAGATCARTACACAAATG
TTAGCGGTAGCTTTGAACARGTCGCATTTGCGAAACGTGARAATGCAACAACTGATARAACTGCTTATAAAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGTAAAGATGTCATTGTCGATTATGGTAATCARAARGGTCAACAACTTATTTCGAGTAC
ARATTATATTAATAATGAAGATTTGTCACGTARTATGACTGTTTATGTARATCARCCTAAARAGACCTATACAABAGAAA
CATTTGTARCAAATTTAACTGGTTATAAATTTAATCCAGATGCTAARAACTTCARAATTTACGRAGTGACAGATCAABAT
CRAATTTGTGGATAGTTTCACCCCAGATACTTCARAACTTAAAGATGTTACTGGTCAATTCGATGTTATTTATAGTAATGA
TAATAAGACGGCGACAGTAGATTTATTGARTGGTCAATCTAGTAGTGATARACAGTACATCATTCARCAAGTTGCTTATC
CAGATAATAGTTCAACAGATAATGGGAARATTGATTATACTT TAGARACACAARATGGARARAGTACTTGGTCARACAGT
TATTCAAATGTGAATGGCTCATCARCTGCARATGGCGACCARAAGAARTATARTCTAGGTGACTATGTATGGGARGATAC
ARATAAAGATGGTAAACAAGATGCCAATGARAARGGGATTAARGGTGTTTATGTCATTCTTARACGATAGTAACGGTARAG
AATTAGATCGTACGACAACAGATGAAAATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTARGCAATGGARCTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCAAATGCAGGTACAGATGATGCTGTAGATTCTGATGGACTARCTACAAC
AGGTGTCATTAARGACGCTGACAACATGACATTAGATAGTGGATTCTACAAAACRCCAARATATAGTTTAGGTGATTATG
TTTGETACCGACAGTAATAARGATGGTARAACARGATTCGACTGAARARGGAATTARAGGTGTTARAGT TACTTTGCARARC
GARARAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGARAATGGTARATACCGCTTTGATAATT TAGATAGTGGTARATA
CAAAGTTATCTTTGAAAAGCCTGCTGGTTTAACTCAAACAGGTACARATACAACTGARGATGATARAGATGCCGATGGTG
GCGARGTTGATGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCACACTTGATARTGGCTACTACGAAGARGAARCATCAGATAGT
GACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGATAGCGACTCAGACAGCCGACTCAGACTCAGATAGTGATTCAGAT TCGEACAGCCACTCAGATTCAGACAGCGAAT
CAGATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCACATTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGC
GACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACARCGACTCAGA
TTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAT TCAGACAGCGATTCAGATTCAGATA
GCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGCTAAACATACTCCGACTARACCAATGAGTACGGTTAA
AGATCAGCATARAACAGCTAAAGCATTACCAGAARACAGGTAGTGAARATAATAATTCAAATARTGGCACATTATTCGETG
GATTATTCGCGGCATTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTAAARARCARAATAARTAA
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SEQ ID NO:63 polynucleotide sequence
ATGAATATGAAGAAAAARGAAAAACACGCARTTCGGAARRAATCGATTGGCGTGGCTTCAGTGCTTGTAGGTACGTTAAT
CGGTTTTGGACTACTCAGCAGTAAAGAAGCAGATGCAAGTGAARRTAGTGTTACGCAATCTGATAGCGCARGTARCGARA
GCARARGTAATGATTCAAGTAGCGTTAGTGCTGCACCTARAACAGACGACACARACGTGAGTGATACTARARCATCGTCA
AACACTAATAATGGCGARACGAGTGTGGCGCAARATCCAGCACAACAGGARACGACACAATCATCATCAACAARTGCAAC
TACGGAAGARACGCCGATAACTGGTGARGCTACTACTACGACAACCARTCARGCTAATACACCGGCARCAACTCAATCAA
GCARTACAAATGCGGAGGAATTAGTGAATCARACARGTAATGAARCCGACTTCTAATGATACTAATACAGTATCATCTGTA
ARTTCACCTCAARAATTCTACARATGCGGAAAATGTTTCAACAACGCARGATACTTCARCTGAAGCAACACCT TCARRCAR
TGAATCAGCTCCACAGAATACAGATGCAAGTAATAAAGATGTAGTTAGTCARGCGGTTAATCCARGTACGCCTAGAATGA
GAGCATTTAGTTTAGCGGCAGTAGCTGCAGATGCACCGACAGCTGGCACAGATATTACGAATCAGTTGACAGATGTGARA
GTTACTATTGACTCTGETACGACTGTGTATCCEGCACCARAGCAGGTTATGTCAARCTGAATTATGGTTTTTCAGTGCCTAA
TTCTGCTGTTAARGGTGACACATTCARAATAACTGTACCTARAGAATTARACT TARATGGTGTAACT TCAACTGCTARAG
TGCCACCAATTATGGCTGGAGATCAAGTATTGGCAAATGGTGTAATCCGATAGTGATGGTARTGTTATTTATACATTTACA
GACTATGTTGATAATAAAGARAATGTABCAGCTAATATTACTATGCCAGCTTATATTGACCCTGAARATGTTACARAGAC
AGGTAATGTGACATTGACAACTGGCATAGGAACCAATACTGCTAGTAAGACAGTATTAATCGACTATGAGARATATGGAC
AATTCCATAATTTATCAATTARAGGTACGATTGATCAAATCGATARARCARATAATACGTATCGCCARACAATTTATGTC
ARTCCAAGCGCAGATAACGTTEGTGTTACCTGCCTTARCAGGTAAT TTAATTCCTAATACARAGAGTARTGCGTTAATAGA
TGCAARARACACTGATATTAAAGTTTATAGAGTCGATARTGCTAATGATTTATCTGARAGTTATTATGTGAATCCTAGCG
ATTTTGARGATGTAACTAATCARGTTAGAATTTCATTTCCARATGCTAATCAATACAAAGTAGAATTTCCTACGGACGAT
GACCARATTACAACACCGTATATTGTAGTTGTTAATGGCCATATTGATCCTECTAGTACAGETGATTTAGCACTACGTTC
GACATTTTATGGTTATGATTCTAATTTTATATGGAGATCTATGTCATGGGACAACGARGTAGCATT TAATAACGGATCAG
GTTCTGETGACGETATCGATARACCAGTTGTTCCTGAACAACCTGATGAGCCTGGTGARATTGAACCAATTC CAGAGGAT
TCAGATTCTGACCCAGGTTCAGATTCTGECAGCGATTCTAATTCAGATAGCGGTTCAGATTCTGECAGTGAT TCTACATC
AGATAGTGGTTCAGATTCAGCGAGTGATTCAGAT TCAGCARGTGATTCAGACTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCARGTGE
ATTCAGATTCAGCAAGTEATTCAGATTCAGCARGTGATTCAGACTCAGCARGTGATTCAGATTCAGCARGTGATTCAGAT
TCAGCAAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGTGATTCCGACTCAGCGAG
CGATTCAGACTCAGATAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCCGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCTG
ACTCAGACAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGATTCCGAT
AGCGATTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTC
AGATTCCGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGATTCCGATAGTGACTCEGGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAG
ATAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGCGAT
TCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGACAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGATAGCGAT TCGGATTC
AGCGAGTGATTCAGACTCAGETAGTGACTCCGATTCATCARGTGATTCAGATTCCGATTCARCGAGTGACACAGGATCAG
ACAACGACTCAGACAGTGATTCAAATAGCGATTCCGAGTCAGGTTCTARCAATAATGTAGTTCCGCCTAATTCACCTARR
AATGGTACTAATGCTTCTARTAARAATGAGGCTARRGATAGTAARGAACCATTACCAGATACAGGTTCTGAAGATGAAGC
GAATACGTCACTAATTTGGGCATTATTAGCATCATTAGGTTCATTACTACTTTTCAGAAGARRARARGAABATARAGATA
AGAAATAA

SEQ ID NO:64 polynucleotide sequence

GTGAAAMACAATCTTAGETACGGCATTAGAARACATABATTGEGGAGCAGCATCAGTATTCTTAGGARCAATGATCGTTGT
TGGGATGGGACARGATABRAGAAGCTECAGCATCAGAACAAARGACAACTACAGTAGARGAARATGGGAARTTCAGCTACTG
ATAATAAAACAAGTGABACACARACAACTGCTACTAACGTTAATCATATAGARGARRCTCAATCATATAACGCARCAGTA
ACAGAACAACCGTCAAACGCAACACAAGTAACRACTGARGAAGCACCAAAAGCAGTACAAGCACCACARACTGCACAACT
AGCAAMTGTAGAAACAGTTAAAGAAGAAGAGAAACCTCAAGTTAAGGAARCGACACAACCTCAAGACAATAGCAGAAATC
ARAGACAAGTAGATTTAACACCTAAAARGGTTACACARAATCARGGGACAGAAACACAAGTTGARGTGGCACAGCCAAGA
ACGGCATCAGAAAGTARGCCACGTGTGACARGATCAGCAGATGTAGCGGAAGCTAAGGAAGCTAGTGACGT TTCAGAAGT
TAARGGCACAGATGTTACAAGTARAGTTACAGTAGAAAGTGGTTCTATTGAGGCACCTCARGGARATARAGTAGAGCCAC
ATGCTGGTCARCGTGTCGTATTGARATACARATTGAART TCGCAGATGGATTARRARGAGGAGATTATTTTGATTTTACA
TTATCAAATAATGTAAATACTTATGEGGT TTCARCAGCTAGARAGETACCAGAGATTARARATGGCTCAGTTGTAATGGC
TACAGGTGAGATCTTAGGGARTGGTAACATAAGATATACATTTACTAACGARATTGAACACAAGGTAGAGGTARCAGCTA
ATTTAGAAATCAACTTATTTATTGACCCTARAACTGTACAARGCARTGGAGAACRARAGATTACTTCTABATTAARTGGT
GAAGARACAGAAARRACAATACCAGTTGTTTATAATCCAGGTGTTAGCAATAGTTATACAAATGTARATGGATCARTTGA
ARCATTTAATAAAGAATCTAATAAATTTACACATATAGCTTATATTARGCCARTGAATGGARACCAGTCARACACTGTAT
CAGTAACAGGGACGTTGACTGAAGGTAGTAATTTAGCTGEGTGGACAACCTACTGTTARRGTATATGAATATCTAGGGARA
ADAGATGAATTGCCACAABRGTGTTTATGCAARTACATCAGATACTAACARATTCARAGATGTARCAAAGGAAATGAATGCG
ABARTTGAGTGTGCAAGACAATGGTAGT TACTCATTGAATTTAGATAAGTTGGATARARACGTATGTCATTCATTATACAG
GTGAATATTTGCARGGGTCAGATCAGGTTAATTTTAGAACTGAATTATATGGETATCCAGAACGAGCATATAAATCTTAC
TATGTTTATGGGGGATATCGTTTARC TTGGGATAATGGT TTAGTTT TATATAGCAATARAGCTGACGGECARTGGTAAARA
TGGACAAATTATTCAAGATAATGATT TTGAATATARAGAAGATACTGCARARGGRACTATGAGCGGGCAGTACGATGCCA
AGCAAATTATTGARACAGAAGAARATCAAGACAATACACCGCTTGACATTGATTACCACACAGCTATAGATGGTGAGGET
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GGTTATGTTGATGGGTATATTGAAACAATAGAAGARACGGATTCATCAGCTATTGATATCGATTACCATACTGCTGTGEGA
TAGTGAAGTGGGTCACGTTGGAGGATACACTGAGTCCTCTGAGGAATCARATCCAATTGACTTTGARAGAATCGACACATG
AAAATTCAARACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGARGAGGATACAAATCCAGGTGCTGGCCAAGTARCAACTCAGTCT
AARCTTAGTTGAATTTGACGARGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAACAATTGAAGATAC
GRAARAGRATATACGACTGAAAGTAATCTGATTGAACTAGTAGATGAACTACCTGAAGAACATGGTCAAGCACAAGEACCAA
TCGAGGAAATTACTGAAARACAATCATCATATTITCTCATTCTGGTTTAGGAACTGARAATGGTCACGGTAATTATGGCAETG
ATTGAAGARATCGAAGAAAATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTACGAAGGTGGCCARAATAGCGGTAACCA
GTCATTCGAGGARGACACAGARGARGACARACCTAAATATGAACAAGETGGCAATATCETAGATATCCGATTTCGACAGTG
TACCTCAAATTCATGGTCAARATARAGGTGACCAGTCATTCGAAGARGATACAGAGAARGACAAGCCTAAATATGARCAT
GGCGGTAATATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACAAATTCATGGATTCAATAAGCATAATGAAATTATTGARGA
AGATACAAACAAAGATARACCTAATTATCAATTCGGTGGACACARTAGTGTTGACTTTGAAGARGATACACTTCCARAAG
TAAGCGGCCAARATGAAGGTCAACAAACGATTGARGARGATACAACGCCGCCARCGCCACCGACACCAGAAGTACCGAGT
GAGCCGGABACACCAATGCCACCGACACCAGARGTACCGAGTGAGCCGGARACACCAACGCCACCAACACCAGAGGTACC
AAGTGAGCCGGARACACCAACACCACCGEACTCCGEAAGTACCARGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCGACACCAGARG
TGCCGAGTGAGCCAGAARCACCARACACCGCCAACACCAGAGGTACCAGCTGAACCTGGTAAACCAGTACCACCCGCARRA
GAAGAACCTAARAAGCCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTAAAGTAGTAACACCTGTTATTGAAATCAATGARAAGGTTAA
AGCAGTGGCACCAACTARAAAAGCACAATCTAAGARATCTGAACTACCTGARACAGGTGGAGAAGAATCARACARACARAG
GTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGGTTTAGCATTATTACGCAGAAATARAAAAGAATARCARAGCATARA

SEQ ID NO:65 polynucleotide sequence
TTGARAAAAAGAATTGATTATTTGTCGAATARGCAGAATAAGTATTCGATTAGACGTTT TACAGTAGETACCACATCAGT
AATAGTAGGGGCAACTATACTATTTGGGATAGGCAATCATCAAGCACARGCTTCAGARCAATCGARCGATACARCGCAAT
CTTCGAAARRTAATGCAAGTGCAGATTCCGAARARAACAATATGATAGARRCACCTCAATTARATACAACGGCTAATGAT
ACATCTGATATTAGTGCAAACACAAACAGTGCGAATGTAGATAGCACAACAAAACCAARTGTCTACACAAACGAGCAATAC
CACTACARCAGAGCCAGCTTCAACARATGAAACACCTCARCCGACGGCAATTAARAAATCAAGCAACTGCTGCARRAATGC
AAGATCARACTGTTCCTCARGAAGCARATTCTCARGTAGATAATARAACAACGAATGATGCTAATAGCATAGCARCAARC
AGTGAGCTTBAAARBATTCTCARACATTAGATTTACCACAATCATCACCACARACGATTTCCAATEGCGCAAGGAACTAGTAA
ACCAAGTGTTAGRACGAGAGCTGTACGTAGTTTAGCTGTTGCTGAACCGGTAGTAAATGCTGCTGATGCTAARGGTACAA,
ATGTAAATGATAAAGTTACGGCAAGTAATTTCAAGTTAGARAAGACTACATTTGACCCTARTCAAAGTGGTAACACATTT
ATGGCGGCAAATTTTACAGTGACAGATARAGTGAAATCAGGGGATTATTTTACAGCGAAGTTACCAGATAGTTTAACTGE
TAATGGAGACGTGGATTATTCTAATTCARATARTACGATGCCAATTGCAGACATTARAAGTACGAATGGCGATGTTGTAG
CTAARGCAACATATGATATCTTGACTARGACGTATACATTTGTCTTTACAGATTATGTARATAATARAGAAAATATTAAC
GGACAATTTTCATTACCTTTATTTACAGACCGAGCARAGGCACCTARATCAGGAACATATGATGCGAATATTAATATTGC
GGATGARATGTTTAATAATAAAATTACTTATAACTATAGTTCGCCAATTGCAGGAATTGATARACCAAATGGCACCARCA
TTTCTTCTCAAAT TATTGGTGTAGATACAGCTTCAGGTCARAACACATACARGCAAACAGTATTTGTTARCCCTARGCAA
CGAGTTTTAGETAATACGTGGGTGTATAT TARAGGCTACCAAGATAARATCGARGARRGTAGCGETARAGTARGTGCTAC
AGATACARRACTGAGAATTTTTGAAGTGAATGATACATCTARATTATCAGATAGCTACTATGCAGATCCARATGACTCTA
ACCTTAARGAAGTAACAGACCAATTTARAAATAGAATCTATTATGAGCATCCARATGTAGCTAGTATTAAATTTGGTGAT
ATTACTAAARCATATGTAGTATTAGTAGARGGGCATTACGACARTACAGGTAAGAACTTAAAAACTCAGGTTATTCAAGA
AAATGTTGATCCTGTAACAAATAGAGACTACAGTATTTTCGGTTGGAATAATGAGAATGTTGTACGTTATGGTGGTGGAA
GTGCTGATGGTCATTCAGCAGTAAATCCGARAGACCCAACTCCAGGECCECCEGTTGACCCAGAACCARGTCCAGACCCA
GAACCAGAACCAACGCCAGATCCAGAACCARGTCCAGACCCAGAACCGGAACCARGCCCAGACCCGEATCCGGATTCGGA
TTCAGACAGTGACTCAGGCTCAGACAGCGACTCAGGTTCAGATAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACA
GTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCAGRATCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCA
GATTCBGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACAGTGAT TCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGA
TAGCGACTCAGAATCAGATAGTGAGTCAGATTCAGACAGTGACTCGEACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATT
CAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGACAGCGACTCAGACTCA
GATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGCGA
CTCAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAGCGATTCAGATT
CAGACAGCGACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACT CGGATAGCGACTCEGATTCAGATAGT
GACTCCGATTCARGAGTTACACCACCAAATAATGAACAGAARGCACCATCARATCCTAAAGGTGAAGTARACCATTCTAA
TARGGTATCAAAACAACACAARRACTGATGCTTTACCAGARACAGGAGATARGAGCGARAACACARATGCAACTTTATTTG
GTGCAATGATGGCATTATTAGGATCATTACTATTGTT TAGAAARCGCAAGCARGATCATARAGAARARGCGTAR

SEQ ID NO:66 polynucleotide sequence

ATGARARAGCARATAATT TCGCTAGGCGCATTAGCAGTTGCATCTAGCTTATT TACATGGGATAACARAGCAGATGCGAT
AGTAACAAAGGATTATAGTARAGAATCAAGAGTGAATGAGARAAGTAAARAGGGAGCTACTGTTTCAGATTATTACTATT
GGRAAAATAATTGATAGTTTAGAGGCACAATTTACTGGAGCAATAGACTTATTGGARGATTATARATATGGAGATCCTATC
TATARAGARGCGAAAGATAGATTGATGACARGAGTATTAGGAGARGACCAGTATTTATTARAGARAARGATTGATGAATA
TGAGCTTTATAAAARGTGGTATAARAGTT CARATAAGAACACTAATATGCTTACTTTCCATAAATATAATCTTTACAATT
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TAACAATGAATGAATATAACGATATTTTTAACTCTTTGARAGATGCAGTTTATCAATTTARATARAGAAGT TARAGARATA
GAGCATAAARATGTTGACTTGAAGCAGTTTGATARAGATGGAGARGACAAGGCAACTARAGARGTTTATGACCTTGTTTC
TGARATTGATACATTAGTTGTAACTTATTATGCTGATAAGGATTATGGGGAGCATGCGAAAGAGTTACGAGCARARCTGG
ACTTAATCCTTGGAGATACAGACAATCCACATAAAATTACAAATGAGCGTATAAARARAGAAATGATCGATGACTTAAAT
TCAATTATAGATGATTTCTTTATGGAGACTARRCABRRATAGACCGAATTCTATAACAARATATGATCCAACAARACACAA
TTTTAARGAGAAGAGTGAAAATAAACCTAATTTTGATAAATTAGTTGARGARACAAAARANGCAGTTAARGAAGCAGACG
AATCTTGGARAAATAAAACTGTCAAAARATACGAGGAAACTGTAACAARATCTCCTGTTGTARRAGAAGAGAAGAAAGTT
GARAGAACCTCAATTACCTAAAGTTGGAAACCAGCARGAGGTTAAAACTACGGCTGGTAAAGCTGARGARACAACACAACC
AGTGGCACAGCCATTAGTAAAAATTCCACRAGARACAATCTATGGTGAARCTGTAARAGGTCCAGAATATCCAACGATGG
AARATARAACGTTACAAGGTGAAATCGTTCAAGGTCCCGATTTTCTAACAATGGAACARAACAGACCATCTTTARGCGAT
AATTATACTCAACCGACGACACCGAACCCTATTTTAGAAGGTCTTGAAGGTAGCTCATCTAAACT TGAAATARAACCACA
AGGTACTGAATCAACGTTGAAAGGTATTCARGGAGAATCAAGTGATATTGAAGTTAAACCTCARGCARCTGAAACAACAG
BAGCTTCTCAATATGGTCCGAGACCGCAATTTAACAARACACCTARGTATGTGARATATAGAGATGCTGGTACAGGTATC
CGTGAATACAACGATGGARCATTTGCGATATGAAGCGAGACCARGATTCAACAAGCCAAGTGAARCARATGCATACARCGT
ANCGACAAATCARGATGGCACAGTATCATACGGAGCTCGCCCAACACARAACARGCCAAGTGARACAAACGCATATARCG
TAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATACGGTGCTCGCCCAACACADARARAGCCAAGCARARCARATGCATACAAC
GTAACRACACATGCARATGGTCAAGTATCATATGECECTCEGCCCGACACARARAAAGCCAAGCARAACAAATGCATATAR
CGTAACAACACATGCARATGGTCAAGTATCATACGGAGCTCGCCCGACATACAAGAAGCCARGCGAAACAANTGCATACA
ACGTAACAACACATGCARATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACAAAAAAAGCCAAGCGARACAAACGCATAT
AACGTAACAACACATGCAGATGGTACTGCGACATATGGGCCTAGAGTAACAARATAA

SEQ ID NO:71 polynucleotide sequence
GTGABRAAGCAATCTTAGATACGGCATAAGAAAACACAAATTGGGAGCGGCCTCAGTATTCTTAGGAACARTGATCGTTGT
TGGAATGGGACARGAARARACGARGCTGCAGCATCGGAACAAARCAATACTACAGTAGAGGARRGTGEGAGTTCAGCTACTG
ARAGTARAGCAAGCGAAACACAAACAACTACAAATAACGTTAATACARTAGATGARACACAATCATACAGCGCGACATCA
ACTGAGCAACCATCAAAATCAACTCAAGTAACAACAGARGARGCACCARCAACTGTGCAAGCACCARAAGTAGAARCCGA
BATGAAATCACAAGAAGATTTACCATCAGAAARAGTTGCTGATAAGGARACTACAGGAACTCAAGTTGACATAGCTCAAC
CARGTAACGTCTCAGAAATTABACCAAGAATGAARAGATCAGCTGACGTTACAGCAGT TTCAGAGARAGARGTAGCGGAR
GRAAGCTARAGCGACAGGTACAGATGTAACAAATAARGTGGAAGTTACTGAARGCTCTTTAGAAGCACATAATARRGATTC
GAATATTGTTAATCCGCATAATGCTCAARGAGTAACTTTAAAATACARATGGAAATTTGGAGAAGGAATTARGGCAGGAG
ATTATTTTGATTTCACATTAAGTGATAATGTTGARACACATGGTATATCAACACTGCGTARAGTTCCGGAGATARRRAGT
TCAACAGAAGATAAAGTTATGGCARATGGTCAAGTTATARATGARCGTACAATTCGCTATACATTTACTGAT TATATARA
TAACARARAAGATTTAACTGCTGARTTAAACTTARACCTATTCATTGACCCAACAACAGTGACARAGCARGGGAGTCAAR
AAGTTGAAGTARCACTAGGTCAABATABAGTCTCAAARGAATTTGATATCAAATATTTAGACGGCGTTARAGATAGAATG
GGTGTTACTGTTAATGGTCGTATTGATACTTTGAATAAAGAAGAGGGTABATTTAGCCATTTTGCATATGTGAAGCCTAR
CRACCAGTCGTTAACTTCTGTCACAGTARCTGETCAAGTARCATCTGGATATAAACAAAGTGCTARTARATCCARCAGTCA
AAGTATATAAACACATTGGTTCAGATGAATTAGCTGARAGTGTTTATGCABAGCTTGATGATACCAGTARATTTGARGAT
GTGACTGAAAAAGTAAATCTATCTTACACAAGTARTGGTEGGTACACATTGARCCTTGGCGATTTAGATARTTCGARAGA
CTATGTAATTAAATATGAAGGTGAATATGATCARAATGCTAAGGATCTAAATTTCCGAACACATCTTTCAGGATATCATA
BATACTACCCATACTATCCTTATTACCCGTATTATCCAGTTCAATTARACTTGGARCAACGETGTTGCATTTTACTCTAAT
AATGCTAAAGGCGATGGTARAGATARRCCARATGATCCTATCATTGAGAAGAGTGAACCARTTGATTTAGACATTARATC
BGAGCCACCAGTGGAGARGCATGAATTGACTGGTACAATCGAAGAAAGTAACGATTCTARGCCAATTGATTTTGARTATC
ATACAGCTGTTGAAGGTECAGAAGGTCATGCAGARGGTATTATTGAARCTGAAGAACATTCTATTCATGTGGATTTTGAR
GAATCTACACATGARAATTCAARACATCACGCTGATGTTGT TGAATATGARGAGGATACARACCCAGGTGETGGCCAAGT
AACAACTGAGTCTAACTTAGTTGAATTTGACGARGAGTCTACAARAGGTATTGTARCTGECGCAGTGAGCGACCATACAR
CAGTTGAAGATACGAAARGARTATACAACTGARAGTAATCTGATTGAATTAGTGGATGAATTACCTGAAGAACATGGTCAR
GCACRAGGGCCAATCGAGGARATTACTGAARRCAATCATCATATTTCTCATTCTAGTTTAGGAACTGARAATGGTCACGG
TAATTATGGCGTGATTCATGAARTCGAAGAAAATAGCCACGTTGATATTARGAGTGAAT TAGGTTATGAAGGTGGCCARR
ATAGCGGTAATCACTCATTCGAGGAAGACACAGARGARGATAAACCTARATATGAACAAGGTGGTAATATCGTAGATATC
GATTTCGACAGTGTACCTCARATTCATGGTCAARATARTCGTAACCAGTCATTCGRGGARGACACAGARGAAGACAAGCC
TAAGTATGARCAAGGTAGTAACATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACARRTTCATGGATTCARTARGCATAATG
ARATTATTGAAGAAGATACAAACAAAGATARACCTAATTATCAATTTGGTGGACACAACAGTGTTGATTTTGAAGAAGAT
ACACTTCCAARAGTARGTGGTCAAAATGAAGGTCAACAAACGATTGAAGAAGATACARCGCCECCAACACCGCCAACACT
AGAGGTACCAAGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCARCACCAGAAGTACCCAGTAAGCCAGGCEARCCARCECCACCAR
AACCGGAAGTACCAAGTGAGCCGGARACACCAGTACCACCARCACCAGAGGTACCATCTGAACCTGGTABACCAGTACCA
CCTGCTARAGARGAACCTARAARACCTTCTABACCAGTGGAACAAGGTARGETAGTAACACCTGTTATTGAAATCAATGA
BAARGGTTARAGCAGTGGCACCAACTAAACAARAACRATCTARGAAATCTGAACTACCTGARRCAGGTGGAGAAGAATCAR
CABACAAAGGTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGGT TTAGTATTATTACGCAGARATAARARGARTARCARR
GCATAR
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SEQ ID NO:72 polynucleotide sequence
ATGAAATTTAAGTCATTGATTACAACAACATTAGCATTAGGCGTTATAGCATCAACAGGAGCARACTTTAATACTAACGA
AGCATCTGCCGCAGCTAAGCCATTAGATARATCATCAAGTACATTACACCATGGACATTCTAACATCCAGAT TCCATATA
CRAATTACTGTGAACGGTACAAGCCARAACATTTTATCAAGCTTAACATT TAATAAGAATCAAAATAT TAGTTATARAGAT
ATAGAGAATAAAGTTAAATCAGTTTTATACTTTAATAGAGGTATTAGTGATATCGATTTAAGACTTTCARAGCARGCGGA
ATATACGGTTCATTTTARARATGGAACAAAAAGACTTATCGATTTGARATCAGGTATCTACACAGCTGACTTAATCAATA
CAAGTGACATTARAGCTATCAGTGTTAACGTAGATACTARARRGCAACCTARAGATAARGCTAARGCARATGTTCAAGTG
CCATATACAATCACAGTGAACGGCACAAGCCAARACATTTTATCAAACCTARCATTTAATAAARATCARAATATTAGTTA
CAAAGATTTAGAGGGTARAGTTARATCAGTTITTAGAATCARATAGAGGTATTACTGATGTTGATTTAAGACT TTCGAAGC
ARGCGAAATATACAGTTAATTTTAAAAATGGAACGAAGAAAGTTATCGATTTGARATCAGGTATTTACACAGCGARTTTA
ATCAATTCAAGTGATATTAARAGTATCAATATTARCGTAGATACAAARAAACATATCGAARATAAAGCTARAAGARACTA
TCAAGTTCCATATTCARTTAATC TARATGGTACATCTACARACATTTTATCGAATCTTTCATTTTCARATARACCTTGGA
CARATTACAAAAATTTAACTAGTCAARATAAAATCAGTACTGAAGCATGATAGAGGTAT TAGTGAACAAGATTTAAAATAT
GCTARGABAGCTTATTATACTGTTTATTTTARAAATGGTGGTAAAAGAATCTTACAGTTARATTCARARAATTACACAGC
ARACTTAGTTCATGCGAARGATGTTARGAGAATTGAARTTACTGTTARAACAGGARCTARAGCCGARAGCAGACAGATATG
TACCATACACAATTGCAGTAAATGGCACATCAACACCAATTTTATCAAAACTARARATTTCGAATARACAATTAATTAGT
TACAAATATTTAAACGACAAAGTGARATCTGTATTARARAGTGAARGAGGTATCAGTGATCTTGACT TARRATTTGCGAR
ACAAGCAAAATATACAGTATATTTCAAAAATGGAAAGAAACAAGTAGTGAATTTARAATCAGACATCTTTACACCTAATT
TATTTAGTGCCAAAGATATTARRARGATTGATATTGATGTAARACAATACACTAAATCAARARARAAAATARATARATCT
ARTARTGTGARATTCCCAGTARCAATAAATAAATTTGAAARCATAGTTTCARATGAATTTGTGTTCTATAATGCAAGCAR
AATTACAATTAATGATTTARGTATARAACTTARATCAGCAATGGCAARTGATCARGGGATAARCTAAACATGACATAGGAC
TTGCTGAACGCGCAGTGTATAAAGTGTATTTTARRAATGGTTCGTCARAATATGTAGACT TARAAACTGAGTATARAGAT
GAAAGAGTATTTAAAGCAACTGACATTAAARAGGTAGATATTGARCTTAAATTCTAR

SEQ ID NO:73 polynucleotide sequence

ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAAATAGARARGGCATGATACCAAATCGATTARACARR
TTTTCGATAAGAAAGTATTCTGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATT
TTTGGGTTAAGTGETCATGAAGCTARAGCGGCAGAACATACGAATGGAGARATTARATCAA
TCAAARAATGARACGACAGCCCCAAGTGAGAATAAAACAACTAAAARAGTTGATAGTCGT
CAACTAAAAGACAATACGCAAACTGCAACTGCAGATCAGCCTARAGTGACAATGAGTGAT
AGTGCAACAGTTAAAGAAACTAGTAGTAACATGCAATCACCACARAACGCTACAGCTAAT
CAATCTACTACAAAAACTAGCAATGTAACAACARATGATARATCATCAACTACATATAGT
AATGABACTGATAAAAGTAATTTAACACAAGCARARGATGTTTCAACTACACCTARARCA
ACGACTATTAAACCAAGAACTTTAAATCGCATGGCAGTGAARTACTGTTGCAGCTCCACAR
CAAGGAACAAATGTTAATGATABAGTACATTTTTCAAATATTGACATTGCGATTGATARA
GGACATGTTAATCAGACTACTGGTAARACTGAATTTTGGGCAACTTCARGTGATGTTTTA
ARATTAAAAGCAAATTACACAATCGATGATTCTGTTARAGAGEGCGATACATTTACTTTT
AAATATGGTCAATATTTCCGTCCAGGATCAGTARGATTACCTTCACAAACTCARAATTTA
TATAATGCCCAAGGTAATATTATTGCARAAGGTATTTATCATAGTACARCAAACACAACA
ACATATACTTTTACGAACTATGTAGATCAATATACARATGTTAGAGGTAGCTTTGRACAA
GTTGCATTTGCGAARCGTAARAATGCAACAACTGATAAAACAGCTTATAARATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGCGAAGAAATCATTGTCGATTATGGTAATAAAARAGCA
CAACCGCTTATTTCAAGTACAAACTATATTAACAATGAAGATTTATCGCGTAATATGACT
GCATATGTAAATCAACCTAARRATACATATACTARACAAARCGTTTGTTACTAATTTAACT
GGATATAAATTTAATCCARATACARAAAARCTTCARRATTTACGAAGTGACAGATCARAAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCTGATACTTCARAACTTAARGATGTTACTGATCAATTC
GATGTTATTTATAGTAATGATAATAAAACAGCTACAGTCGATTTAATGAAAGGCCAAACA
AGCAGCAATAAACAATACATCATTCAACAAGTTGCTTATCCAGATAATAGTTCARCAGAT
AATGGARAAATTGATTATACTTTAGACACTGACAARACTARATATAGTTGGTCAAATAGT
TATTCAAATGTGAATGGCTCATCAACTGCTAATGGCGACCABAAGARATATAAT CTAGGT
GACTATGTATGGGAAGATACAAATARAGATGGTAAACAAGATGCCARTGARARAGGGATT
ARAGGTGTTTATGTCATTCTTARAGATAGTAACGGTARAGARTTAGATCGTACGACRACA
GATGAARATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTARGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACARCTGCAAATGTAGGTACAGATGATGCTGTAGAT
TCTGATGGACTAACTACAACAGGTGTCATTAAAGACGCTGACAACATGACATTAGATAGT
GGATTCTACAAAACACCAARATATAGTTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTRATARA
GATGGTAAACAAGATTCGACTGARARAAGGAATTAAAGGTGTTAAAGTTACTTTGCARAAC
GARAAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGAARATGGTARATACCGCTTTGAT
AATTTAGATAGTGGTAAATACARAGTTATCTTTGAARAACCTGCTGGCTTAACTCARACA
GGTACARATACAACTGAAGATGATAAAGATGCCGATGGTGGCCAAGTTGATGTARCAATT
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ACGGATCATGATGATTTCACACTTGATAATGGCTACTACGAAGAAGARACATCAGATAGC
GACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCA
GATTCAGACAGCGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGACAGC
GACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCCATTCGGACTCA
GACAGTGATTCAGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCA
GACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTICAGATAGC
GACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACRACGACTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGATAGC
GACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCG
GACTCAGACAACGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTARACATACT
CCGGCTAAACCAATGAGTACGGTTARAGATCAGCATAAAACAGCTAAAGCATTACCAGRA
ACAGGTAGTGAAARTAATAATTCAAATAATGGCACATTATTCGGTGGATTATTCGCGGCA
TTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTARAAARACARAATARATAA

SEQ ID NO: 74 polynucleotide sequence
GAGGAGAATTCAGTACAAGACGTTAAAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGC
ABRTGATCAGTCTAGTGATGAAGAARAGAATGATGTGATCAATAATAATCAGTCARTARRC
ACCGACGATAATARCCAAATARTTAAARAAGARGAAACGAATARCTACGATGGCATAGAR
AAACGCTCAGRAGATAGAACAGAGTCARCAACAAATGTAGATGAARACGARGCARCATTT
TTACAAAAGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTARAAGBATCCTCA
TCAGTCGAATCCTCARATTCATCAAT TGATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATA
AATAGAGAAGARTCTGTTCARACAAGTGATARTGTAGAAGATTCACACGTATCAGATTTT
GCTARCTCTAAAATARAAGAGAGTAACACTGAATCTGGTARAGARGAGAATACTATAGAG
CAACCTAATAARGTAARAGAAGATTCAACAACARGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATA
GATGARAARATTTCAAATCAAGATGAGTTATTAAATTTACCAATAAATGAATATGARAAT
AAGGCTAGACCATTATCTACARCATCTGCCCAACCATCGATTAARCGTGTAACCGTARAT
CAATTAGCGGCGEAACAAGGTTCGAATGT TAATCATTTAATTAARGTTACTGATCARAGT
ATTACTGAAGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTARAGCACATGATGCTGARAACTTA
ATCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGATGATARGGTGAARTCTGGTGATACCGATGACAGTG
GATATAGATAAGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTACAATACCAARRATA
AAAGATAATTCTGGAGARATCATCECTACAGGTACTTATGATAACAARAATARACAARTC
ACCTATACTTTTACAGATTATGTAGATAAGTATGAAAATATTAARGCACACCTTAAATTA
ACGTCATACATTGATAAATCAARGGTTCCAAATARTAATACCARGTTAGATGTAGARTAT
ARARCGGCCCTTTCATCAGTARATARRACAATTACGGTTGAATATCAAAGACCTAACGAA
RATCGGACTGCTAACCTTCAAAGTATGTTTACAAACATAGATACGARARATCATACAGTT
GAGCAAACGATTTATATTAACCCTCTTCGT TATTCAGCCARGGARACAAATGTAAATATT
TCAGGGAATGETGATGAAGGTTCARCARTTATAGACGATAGCACARTAATTARAGTTTAT
ARGGTTGGAGATAATCARAATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGATTACAGTGAATAT
GRAGATGTCACAAATGATGATTATGCCCAATTAGGAAATARTARTGATGTGAATATTAAT
TTTGGTAATATAGATTCACCATATATTATTABAGT TAT TAGTARATATGACCCTAATARG
GATGATTACACGACTATACAGCAAACTGTGACAATGCAGACGACTATAAATGAGTATACT
GGTGAGTTTAGARCAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTACARGTTCAGGTCAA
GGACAAGGTGACTTGCCTCCTGARRAAACTTATARARTCGGAGATTACGTATGGGAAGAT
GTAGATAAARGATGGTATTCAARATACARATGATAATGAARAACCGCTTAGTAATGTATTG
GTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACTTCARAATCAGTCAGAACAGATGAAGATGGGRAA
TATCAATTTGATGGATTGARABACGGATTGACTTATAAAAT TACATTCGARACACCTGAR
GGATATACGCCGACGCTTAAACATTCAGGAACAAATCCTGCACTAGACTCAGAAGGTAAT
TCTGTATGGGTAACTATTAATGGACAAGACGATATGACGATTGATAGTGGATTTTATCAA
ACACCTAARTACAGCTTAGGGAACTATGTATGGTATGACACTAATAARGATGGTATTCAR
GGTGATGATGAAAAAGGAATCTCTGGAGTTAAAGTGACGTTAAAAGATGARRACGGAAAT
ATCATTAGTACAACTACAACCGATGARAATGGAAAGTATCAATTTGATAATT TARATAGT
GGTAATTATATTGTTCATTTTGATAAACCTTCAGGTATGACTCARACAACAACAGATTCT
GETGATGATGACGAACAGGATGCTGATGGGGAAGAAGT TCATGTAACBRATTACTGATCAT
GATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAA
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Figure 3

Purification of alpha toxin
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Figure 4

Purification of SdrC
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Figure 5.1

0.D. at 1/1000 serum dilution

Anti-Atl-amidase ELISA
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Figure 5.2

Anti-SdrG ELISA
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Figure 5.3

0.D. at 1/1000 serum dilution

Anti-Sbi ELISA
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Figure 5.4

0.D. at 1/1000 serum dilution
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Figure 5.5

Anti-ati-AaA ELISA
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Figure 6.1

Anti-SdrC mice sera
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Figure 6.2

Anti-FnbpA mice sera
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Figure 6.3

—I;\t-ijE;mice sera ]
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Figure 6.4

Anti-Shi mice sera
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Figure 6.5

Anti-CIfA mice sera
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Figure 7.1

Anti-lsa A rabbit sera
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Figure 7.2

Anti-lsdB rabbit sera
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Figure 7.3

Anti HarA rabbit sera
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Figure 7.4

Anti-Sdrg rabbit sera
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Figure 7.5

Anti-Sbi rabbit sera
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Figure 7.6

Anti-ClFa rabbit sera
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Figure 7.7

Anti-Fnbpa rabbit sera
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Figure 7.8

Anti-Atl amidase rabbit sera
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