Figure 1

SEQ ID NO:1 polypeptide sequence
MLQVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGELDSQTGHVSLGKNERLAVLKQDHYAYEDER
VLDVVIKGHERLYEVMKEKDEIYMKPDFSDEDGIRAARELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIDPTLHDKKMAELENNQ
KIKVLLAQSLFGEPDVLLLDEPTNGLDIPAISWLEDFLINFDNTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKVYVGNYDFW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDFIARFSANASKSKQATSRKKQLEKIELDDIQPSSRRYPFVKFTPEREIGNDLL
IVONLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILIGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGSFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFEGVNM
NLVDWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLS SANVLLLDEPTNHLDLES ITAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNKQGGVSKEIPYEEYLQEIGVLK

SEQ ID NO:2 polypeptide sequence
MLQVTDVSLRFGDRKLFEDVNIKFTEGNCYGLIGANGAGKSTFLKILSGEIDSQTGHVSLGKDERLAVLKQDHFAYEDER
VLDVVIKGHERLYQVMKEKDEIYMKPDFSDEDGIRAAELEGEFAEMNGWNAEADAANLLSGLGIEPDLHDKNMSELENNQ
KVKVLLAQSLFGDPDVLLLDEPTNGLDIPAISWLEDFLINFENTVIVVSHDRHFLNNVCTHIADLDFGKIKLYVGNYDFW
YQSSQLAQKMAQEQNKKKEEKMKELQDFIARFSANASKSKQATSRKKQLEKIELDDIQPSSRRYPYVKFTPERE IGNDLL
TVENLSKTIDGEKVLDNVSFTMNPNDKAILVGDSEIAKTTLLKILAGEMEPDEGTFKWGVTTSLSYFPKDNSEFFDGVDM
NLVEWLRQYAPEDEQTETFLRGFLGRMLFSGEEVKKKASVLSGGEKVRCMLSKMMLSSANVLLLDEPTNHLDLES I TAVN
DGLKSFKGSIIFTSYDFEFINTIANRVIDLNQAGALSKEVPYEEYLQEIGVLQNN

SEQ ID NO:3 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEI IAPEI T
EGEFSVLDQVSIDKMMIALDGTPNKGKLGANAILGVS IAVARAAADLLGQPLYKYLGGFNGKQLPVPMMNIVNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGATTFKESLRWGTEIFHNLKSILSKRGLETAVGDEGGFAPKFEGTEDAVETIIQAIEAAGYKPGEEVF
LGFDCASSEFYENGVYDYSKFEGEHGAKRTAAEQVDYLEQLVDKYPI I TIEDGMDENDWDGWKQLTER IGDRVQLVGDDL
FVTNTEILAKGIENGIGNS ILIKVNQIGTLTETFDAIEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELFET

AKYDGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:4 polypeptide sequence
MPIITDVYAREVLDSRGNPTVEVEVLTESGAFGRALVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGKGVTKAVENVNEMIAPETV
EGEFSVLDQVSIDKMMIQLDGTHNKGKLGANAILGVS IAVARAARDLLGQPLYKYLGGFNGKQLPVPMMN IVNGGSHSDA
PIAFQEFMILPVGAESFKESLRWGAEIFHNLKS ILSERGLETAVGDEGGFAPRFEGTEDAVETI IKATEKAGYKPGEDVF
LGFDCASSEFYENGVYDYTKFEGEHGAKRSAAEQVDYLEELIGKYPIITIEDGMDENDWEGWKQLTDRIGDKVOLVGDDL
FVINTEILSKGIEQGIGNSILIKVNQIGTLTETFDAIEMAQKAGYTAVVSHRSGETEDTTIADIAVATNAGQIKTGSLSR
TDRIAKYNQLLRIEDELYETAKFEGIKSFYNLDK

SEQ ID NO:S polypeptide sequence
MKKIVTATIATAGLATIAFAGHDAQAAEQNNNGYNSNDAQSYSYTYTIDAQGNYHY TWTGNWNPSQLTONNTYYYNNYNT
YSYNNASYNNYYNHSYQYNNYTNNSQTATNNY YTGGSGASYSTTSNNVHVTTTAAPS SNGRS ISNGYASGSNLYTSGQCT
YYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAASSGYTVNNTPKVGAIMQTTQGY YGHVAYVEGVNSNGSVRVSEMNYGHGAGVVTS
RTISANQAGSYNFIH

SEQ ID NO:6 polypeptide sequence
MKKIATATIATAGFATIAIASGNQAHASEQDNYGYNPNDPTSYSYTYTIDAQGNYHY TWKGNWHPSQLNQDNGYYSYYYY
NGYNNYNNYNNGYSYNNYSRYNNYSNNNQSYNYNNYNSYNTNSYRTGGLGASYSTSSNNVQVTTTMAPSSNGRSISSGYT
SGRNLYTSGQCTYYVFDRVGGKIGSTWGNASNWANAAARAGYTVNNTPKAGAIMOTTQGAYGHVAYVESVNSNGSVRVSE
MNYGYGPGVVTSRTISASQAAGYNFIH

SEQ ID NO:7 polypeptide sequence

MKKIATATIATAGIATFAFAHHDAQAREQNNDGYNPNDPYSYSYTYTIDAEGNYHY TWKGNWSPDRVNTSYNYNNYNNYN
YYGYNNYSNYNNYSNYNNYNNYQSNNTQSQRTTQPTGGLGASYSTSSSNVHVTTTSAPSSNGVSLSNARSASGNLYTSGQ
CTYYVFDRVGGKIGSTWGNANNWANAAARSGYTVNNSPAKGAILQTSQGAYGHVAYVEGVNSNGS IRVSEMNYGHGAGVV

1/58



TSRTISASQAASYNYIH

SEQ ID NO:8 polypeptide sequence
MKKLVPLLLALLLLVAACGTGGKQSSDKSNGKLKVVTTNSILYDMAKNVGGDNVDIHS IVPVGODPHEYEVKPKDIKKLT
DADVILYNGLNLETGNGWFEKALEQAGKSLKDKKVIAVSKDVKPIYLNGEEGNKDKQDPHAWLSLDNGIKYVKTIQQTFI
DNDKKHKADYEKQGNKY I AQLEKLNNDSKDKFNDIPKEQRAMITSEGAFKYFSKQYGITPGY IWEINTEKQGTPEQMRQA
IEFVKKHKLKHLLVETSVDKKAMESLSEETKKDIFGEVYTDSIGKEGTKGDSYYKMMKSNIETVHGSMK

SEQ ID NO:9 polypeptide sequence
MKKILALAIAFLIILAACGNHSNHEHHSHEGKLKVVTTNSILYDMVKRVGGNKVDVHS IVPVGODPHEYEVKPKDIKALT
DADVVFYNGLNLETGNGWFEKALDQAGKS TKDKNVIAASNNVKPIYLNGEEGNKNKODPHAWLSLENGIKYVKTIQKSLE
HHDKKDKSTYEKQGNAY I SKLEELNKDSKNKFDDIPKNQRAMMTSEGAFKYFAQQFDVKPGY IWEINTEKQGTPGQMKQA
IKFVKDNHLKHLLVETSVDKKAMQSLSEETKKDIYGEVFTDS IGKEGTKGDS Y YKMMKSNIDTIHGSMK

SEQ ID NO:10 polypeptide sequence

MKKTTIMAS SLAVALGVTGYAAGTGHQOAHAAEVNVDQAHLVDLAHNHQDQLNAAPIKDGAYDIHFVKDGFQYNFTSNGTTW
SWSYEAANGQTAGFSNVAGADYTTSYNQGSDVQSVSYNAQSSNSNVEAVSAPTYHNYSTSTTSSSVRLSNGNTAGATGSS
AAQIMAQRTGVSASTWAAI IARESNGQVNAYNPSGASGLFQTMPGWGPTNTVDQQINAAVKAYKAQGLGAWGF '

SEQ ID NO:11 polypeptide sequence
MKKTVIASTLAVSLGIAGYGLSGHEAHASETTNVDKAHLVDLAQHNPEELNAKPVQAGAYDIHFVDNGYQYNFTSNGSEW
SWSYAVACGSDADYTESSSNQEVSANTOSSNTNVQAVSAPTSSESRSYSTSTTSYSAPSHNYSSHSSSVRLSNGNTAGSVG
SYAAAQMAARTGVSASTWEHITARESNGOLHARNASGAAGLFQTMPGWGSTGSVNDQINAAYKAYKAQGLSAWGM

SEQ ID NO:12 polypeptide sequence

MNYRDKIQKFSIRKYTVGTFSTVIATLVFLGFNTSQAHAAETNQPASVVKQKQQSNNEQTENRESQVQNSQNSQNSQSLS
ATHENEQPNNSQANLVNQKVAQSSTTNDEQPASQNVNTKKDSATAATTQPDKEESKHKQNESQSANKNGNDNRAAHVENH
EANVVTASDSSDNGNVQHDRNELQAFFDANYHDYRFIDRENADSGTFNYVKGIFDKINTLLGSNDPINNKDLQLAYKELE
QAVALIRTMPQRQQTSRRSNRIQTRSVESRAAEPRSVSDYQNANSSYYVENANDGSGYPVGTYINASSKGAPYNLPTTEW
NTLKASDSKEIALMTAKQTGDGYQWVIKFNKGHAPHONMI FWFALPADQVPVGRTDFVTVNSDGTNVOWSHGAGAGANKP
LOOMWEYGVNDPDRSHDFKIRNRSGQVIYSWPTVHVYSLEDLSRASDY FSEAGATPATKAFGRONFEY INGQKPAESPGV
PKVYTFIGQGDASYTISFKTQGPTVNKLYYAAGGRALEYNQLFMYSQLYVESTQDHQQRLNGLRQVVNRTYRIGTTKRVE
VSQGNVQTKKVLESTNLNIDDFVDDPLSYVKTPSNKVLGFYPTNANTNAFRPGGVQELNEYQLSQLFTDOKLQEAARTRN
PIRLMIGFDYPDGYGNSETLVPVNLTVLPEIQHNIKFFKNDDTQNIAEKPFSKQAGHPVFYVYAGNQGNASVNLGGSVTS
IQPLRINLTSNENFTDKDWQITGIPRTLHIENSTNRTNNARERNIELVGNLLPGDYFGTIRFGRKEQLFEIRVKPHTPTI
TTTAEQLRGTALQKVPVNISGIPLDPSALVYLVAPTNQTTNGGSEADQIPSGYTILATGTPDGVHNTITIRPQDYVVFIP
PVGKQIRAVVYYNKVVASNMSNAVTILPDDIPPTINNPVGINAKYYRGDEVNFTMGVSDRHSGIKNTTITTLPSGHTSNL
TKSDNKNGSLAITGRVSMNQAFNSDITFKVSATDNVNNTTNDSQSKHVS IHVGKISEDAHPIVLGNTEKVVVVNPTAVSN
DEKQSIITAFMNKNQNIRGYLASTDPVTVDNNGNVTLHYRDGSSTTLDATNVMTYEPVVKSEYQTANAAKTATVTIAKGQ
SFNIGDIKQYFTLSNGQAIPNGTFTNITSDRTIPTAQEVSQMNAGTQLYHIVASNAYHKDTEDFYISLKIVDVKQPEGDQ
RVYRTSTYDLTTDEISKVKQAFINANRDVITLAEGDISVTNTPNGANVSTITVNINKGRLTKS FASNLANMNFLRWVNFP
ODYTVTWTNAKIANRPTDGGLSWSDDHKSLIYRYDATLGTQITTNDILTMLKATTTVPGLRNN ITGNEKAQAEAGGRPNY
RTTGYSQSNATTDGQROFTLNGQVIQILDI INPSNGYGGQPVTNSNTRANHSNSTVVNVNEPAANGAGAFTIDHVVKSNS
THNASDAVYKAQLYLTPYGPKQYVEHLNQNTGNTTDAINIYFVPSDLVNPTISVGNYTNHQVFSGETFTNTITANDNFGV
QSVTVPNTSQITGTVDNNHQHVSATAPNVTSATSKTINLLATDTSGNTATTSFNVTVKPLRDKYRVGTSSTAANPVRIAN
ISNNATVSQADQTTIINSLTFTSNAPNRNYATASANEITSKTVSNVSRTGNNANVTVTVTHODGTTSTVTVPVKHVIPET
VAHSHYTVQGQDFPAGNGSSAADYFKLSNGSAIPDATITWVSGQAPNKDNTRIGEDITVTAHILIDGETTPITKTATYKV
VRTVPKHVFETARGVLYPGVSDMYDAKQYVKPVNNSWSTNAQHMNFQF VGTYGPNKDVVGISTRLIRVTYDNRQTEDLTI
LSKVKPDPPRIDANSVTYKAGLTNQEIKVNNVLNNSSVKLFKADNTPLNVTNITHGSGFSSVVTVSDALPNGGIKAKSST
SMNNVTYTTQDEHGQVVTVTRNESVDSNDSASVTVTPQLQATTEGAVF I KGGDGFDFGHVERF IQNPPHGATVAWHDSPD
TWKNTVGNTHKTAVVTLPSGQGTRNVEVPVKVYPVANAKAPSRDVKGQNLTHGTNAIDY ITFDPNTNTNG ITAAWANRQQ
PNNQQAGVQHLNVDVTYPGISAAKRVPVTVNVYQFEFPQTTYTTTVGGTLASGTQASGYAHMONASGLPTDGFTYKWNRD
TTGTNDANWAAMNKPNTAQVVNAKYDVIYNGHTFATSLPAKFVVKDVQPAKPTVTETAAGAITIAPGANQTVNTHAGNVT
TYADKLVIKRNGNVVTTFTRRNNTS PWVKEASADNVTGIVGTNNGITVAAGTFNPADTIQVVATQGSGET I SDEQRSDDF
TVVAPQPNQATTKIWQNGHIDITPNNPSGHLINPTQAMDIAYTEKVGNGAEHSKTINVVRGQNNQWT IANKPDYVTLDAQ
TGKVTFNANTIKPNSSITITPKAGTGHSVSSNPSTLTAPAAHTVNTTE IVKDYGSNVTAAEINNAVQVANKRTATIKNGT
AMPTNLAGGSTTTIPVTVTYNDGSTEEVQESIFTKADKRELITAKNHLDDPVSTEGKKPGTITQYNNAMHNAQQQINTAK
TEAQQVINNERATPQQVSDALTKVRAAQTKIDQAKALLQONKEDNSQLVTSKNNLQSSVNQVPSTAGMTQQS IDNYNAKKR
EAETEITAAQRVIDNGDATAQQISDEKHRVDNALTALNQAKHDLTADTHALEQAVQQLNRTGTTTGKKPASITAYNNSIR
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ALOSDLTSAKNSANAIIQKPIRTVQEVQSALTNVNRVNERLTQAINQLVPLADNSALRTAKTKLDEEINKSVTTDGMTQS
SIQAYENAKRAGQTETTNAQNVINNGDATDQQIAAEKTKVEEKYNSLKQATAGLTPDLAPLOQTAKTQLONDIDQPTSTTG
MTSASVAAFNDKLSARRTKIQEIDRVLASHPDVATIRQONVTAANARKTALDQARNGLTVDKAPLENAKNQLQHSIDTQTS
TTGMTQDSINAYNAKLTAARNKVOQINQVLAGS PTVDQINTNTSAANQAKSDLDHARQALTPDKAPLONAKTQLEQSINQ
PTDTTGMTTASLNAYNQKLQAARQKLTE INQVLNGNPTVQNINDKVAEANQAKDQLNTARQGLTLDRQPALTTLHGASNL
NQAQQNNFTQQINAAQNHAALETIKSNITALNTAMTKLKDSVADNNTIKSGQNYTDATPANKQAYDNAVNAAKGVIGETT
NPTMDVNTVNQKAASVKSTKDALDGQONLQRAKTEATNAITHASDLNQAQKNALTQQVNSAQNVQAVNDIKQTTQSLNTA
MTGLKRGVANHNQVVQSDNYVNADTNKKNDYNNAYNHANDI INGNAQHPVITPSDVNNALSNVTSKEHALNGEAKLNAAK
QEANTALGHLNNLNNVQRONLQSQINGAHQIDAVNTIKQNATNLNSAMGNLRQAVADKDQVKRTEDYADADTAKQNAYNS
AVSSAETIINQTANPTMSVDDVNRATSAVITNKNALNGDEKLVQSKTDAARATIDALPHLNNAQKADVKSKINAASNIAGV
NTVKQQGTDLNTAMGNLQGAINDEQTTLNSQNYQDATPSKKTAYTNAVQAAKD ILNKSNGONKTKDQVTEAMNQVNSAKN
NLDGTRLLDOAKQTAKQQLNNMTHLTTAQKTNLTNQINSGTTVAGVHTVQSNANTLDQAMNTLRQS IANNDATKASEDYV
DANNDKQTAYNNAVARAETI INANSNPEMNPSTITQKAEQVNSSKTALNGDENLATAKQONAKTYLNTLTSITDAQKNNLI
SQISSATRVSGVDTVKQNAQHLDQAMANLQNGINNESQVKSSEKYRDADTNKQQEYDNATITAAKATILNKSTGPNTAQNAY
EAALQRVNTAKDALNGDAKLIARQNAAKQHLGTLTHITTAQRNDLTNQIS

SEQ ID NO:13 polypeptide sequence

MGNLQTAINDKSGTLASQNFLDADEQKRNAYNQAISAAETILNKQTGPNTAKTAVEQALNNVNSAKHALNGTQNLNNAKQ
AAITAINGASDLNQKOKDALKAQANGAQRVSNANDVQRNATELNTAMGOLQHAIADKTNTLASSKYVNADSTKQNAYTTK
VINAEHIISGTPTVVTTPSEVTAAANQVNSAKQELNGDERLRVAKQNANTAIDALTOLNTPQKAKLKEQVGQANRLEDVQ
SVQTNGQSLNNAMKGLRDS IANETTVKASQNYTDASPNNQSTYNSAVSNAKGI INQTNNPTMDTSAITQATTQVNNAKNG
LNGAENLRNAQNTAKONLNTLSHLTNNOKSAISSQIDRAGHVSEVTAAKNAATELNAQMGNLEQATHDONTVKQGVNFTD
ADKAKRDAYTNAVSRAETILNKTQGANTSKQDVEAAIQNVTSAKNALNGDQNVTNAKNAAKNALNNLTS INNAQKRDLTT
KIDQATTVAGVEAVSNTGTQLNTAMANLONGINDKANTLASENYHDADSDKKTAYTQAVTNAENILNKNSGSNLDKAAVE
NALSQVTNAKGALNGNHNLEQAKSNANTTINGLQHLTTAQKDKLKQQVQQAQNVAGVDTVKSSANTLNGAMGTLRNSIQD
NTATKNGONYLDATERNKTNYNNAVDSANGVINATSNPNMDANAINQIATQVTSTKNALDGTHNLTQAKQTATNALIDGAT
NLNKAQKDALKAQVTSAQRVANVTS IQQTANELNTAMGQLQHGIDDENATKQTQKYRDAEQSKKTAYDQAVAAAKATLNK
QTGSNSDKAAVDRALQQVTSTKDALNGDAKLAEAKAAARQNLGTLNHITNAQRTALEGQINQATTVDGVNTVKTNANTLD
GAMNSLQGAINDKDATLRNQNYLDADESKRNAYTQAVTAAEGILNKQTGGNTSKADVDNALNAVTRAKAALNGAENLRNA
KTSATNTINGLPNLTQLQKDNLKHQVEQAQNVVGVNGVKDKGNTLNTAMGALRTS IQNDNTTKTSQONYLDASDSNKNNYN
TAVNNANGVINATNNPNMDANAINDMANQVNTTKAALNGAQNLAQAKTNATNT INNAQDLNOKQKDALKTQVNNAQRVSD
ANNVQHTATELNGAMTALKAATADKERTKASGNYVNADQEKRQAYDSKVTNAENT INGTPNATLTVNDVNSAASQVNAAK
TALNGDNNLRVAKEHANNT IDGLAQLNNVQKAKLKEQVQSATTLDGVQTVKNS SQTLNTAMKGLRDS IANEATIKAGQNY
TDASPNNRNEYDSAVTAAKAI INQTSNPTMEPNT ITQATSQVT TKEHALNGAQNLAQAKTTAKNNLNNLTS INNAQKDAL
TRNIDGATTVAGVNQETAKATELNNAMHSLONG INDETQTKQTQKYLDAEPSKKSAYDQAVNAAKATLTKASGQNVDKAA
VEQALQNVNSTKTALNGDAKLNEAKAAAKQTLGTLTHINNAQRNALDNEI TQATNVEGVNTVKAKAQOLDGAMGQLETST
RDKDTTLQSQONYQDADDAKRTAYSQAVNARATILNKTAGGNTPKADVERAMOAVTOANTALNGIQNLERAKQAANTAITN
ASDLNTKQKEALKAQVTSAGRVSAANGVEHTATELNTAMTALKRAIADKADTKASGNYVNADANKROQAYDEKVTAAEHIV
SGTPTPTLTPSDVINAATQVTNAKTQLNGNHNLEVAKQNANTAIDGLTS LNGPQKAKLKEQVGQATTLPNVQTVRDNAQT
LNTAMKGLRDS IANEATT KAGONYTDASQNKQNDYNNAVTAAKAI IGQTTSPSMIAQEINQAKDOVTAKOQALNGQENLR
TAQTNAKQHLNGLSDLTNAQKDAAKRQI EGATHVNEVTQAQNNADALNTAMTNLKNGIQDONT I KQGVNFTDADEAKRNA
YTNAVTQAEQILNKAQGPNTAKDGVETALQNVORAKNELNGNQNVANAKTTAKNALNNLTS INNAQKAALKSQIEGATTV
AGVNQVSTMASELNTAMSNLQRG INDEAATKAAQKYTEADRDKQTAYNDAVTAAKTLLDKTAGSNDNKVAVEQALQRVNT
AKTALNGDARLNEAKNTAKQQLATMSHLTNAQKANLTEQIERGTTVAGVQGIQANAGTLNQAMNQLRQS IASKDATKSSE
DYQDANADLQNAYNDAVTNAEGI I SATNNPEMNPDTINQKASQVNSAKSALNGDEKLAAVKQTAKSDIGRLTDLNNAQRT
AANAEVDQAPNLAAVTAAKNKATSLNTAMGNLKHALAEKDNTKRSVNYTDADQPKQQAYDTAVTQAEAI TNANGSNANET
QVOAALNQLNQAKNDLNGDNKVAQAKETAKRALASYSNLNNAQSTAATSQIDNATTVADVTARQNTANELNTAMGQLONG
INDONTVKQQVNF TDADQGKKDAYTNAVTNAQGI LDKANGONMTKAQVEAALNQVT TAKNALNGDANVRQAKSDAKANLG
TLTHLNNAQKQDLTSQIEGATTVNGVNSVKTKAQDLDGAMQRLESATANKDQTKASENY IDADPTKKTAFDNAITQAESY
LNKDHGTNKDKQAVEQAIQSVTSTENALNGDANLQCAKTEATQAIDNLTQLNTPQKTALKQQVNAAQRVSGVTDLKNSAT
SLNNAMDQLKQAIGDHDTIVAGGNYTNASPDKQGAYTDAYNAAKNIVNGSPNVITNAADVTAATQRVNNAETSLNGDTNL
ATAKQQAKDALRQMTHLSDAQKQS I TGQIDSATQVTGVQSVKDNATNLDNAMNQLRNS IANKDEVKASQPYVDADTDKON
AYNTAVTSAENTINATSQPTLDPSAVTQAANQVNTNKTALNGAQNLANKKQETTANINRLSHLNNAQKODLNTQVTNAPN
ISTVNQVKTKAEQLDQAMERLING IQDKDOVKQSVNFTDADPEKQTAYNNAVTARENT INQANGTNANQSQVEAALSTVT
TTKQALNGDRKVTDAKNNANQTLS TLDNLNNAQKGAVTGNINQAHTVAEVTQAIQTAQELNTAMGNLKNSLNDKDTTLGS
ONFADADPEKKNAYNEAVRNAENILNKS TGTNVPKDQVEAAMNQVNTTKAALNGTQNLEKAKQHANTAIDGLSHLTNAQK
EALKQLVQQSTTVAEAQGNEQKANNVDAAMDKLRQS IADNATTKQNQNY TDAS PNKKDAYNNAVTTAQGI IDQTTNPSLD
PTVINQAAGQVSTSKNALNGNENLEAAKQQATQSLGS LDNLNNAQKQAVTNQINGAHTVDEANQIKONAQNLNTAMGNLK
QATADKDATKATVNFTDADQAKQOAYNTAVTNAENTI I SKANGGNATQTEVEQAIQQVNAAKQALNGNANVQHAKDEATAL
INNSNDLNQAQKDALKQQVQNATTVAGVNNVKQTAQELNNAMTQLKQGIADKEQTKADGNFVNADSDKQNAYNQAVAKAE
ALISGTPDVVVTPSEITAALNKVTQAKNDLNGNTNLATAKQNVQHAIDQLPNLNQAQRDEYSKQITQATLVPNVNAIQQA
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ATTLNDAMTQLKQGIANKAQIKGSENYHDADTDKQTAYDNAVTKAEELLKQTTNPTMDPNTIQQALTKVNDTNQALNGNQ
KLADAKQDAKTTLGTLDHLNDAQKQALTTQVEQAPDIATVNNVKONAQNLNNAMTNLNNALQDKTETLNS INFTDADQAK
KDDYTNAVSHAEGILSKANGSNASQTEVEQAMQRVNEAKQALNGNDNVORAKDAARKQVITNANDLNQAQKDALKQQVDAA
QTVANVNTIKQTAQDLNQAMTQLKQGIADKDQTKANGNFVNADTDKONAYNNAVAHAEQIISGTPNANVDPQQVAQALQQ
VNQAKGDLNGNHNLQVAKDNANTATIDQLPNLNQPQKTALKDQVSHAELVTGVNAIKQONADALNNAMGTLKQQIQANSQVP
QSVDFTQADQDKQQAYNNAANQAQQIANGTPTPVLAPDTVTKAVTTMNQAKDALNGDEKLAQAKQDALANLDTLRDLNQP
ORDALRNQINQAQALATVEQTKQNAQNVNTAMGNLKQGIANKDTVKASENYHDADVDKQTAYTNAVSQAEGI INQTTNPT
LNPDDITRALTQVTDAKNSLNGEAKLATEKQNAKDAVSGMTHLNDAQKQALKGQIDQSPEIATVNQVKQTATSLDQAMDQ
LSQAINDKDQILADGNYLNADPDKQONAYKQAVAKAEALLNKQSGTNEVQAQVESITNEVNAAKQALNGNDNLANAKQQAK
QQLANLTHLNDAQKQSFESQITQAPLVIDVTTINQKAQTLDHAMELLRNSVADNQTTLASEDYHDATAQRQNDYNKAVTA
ANNIINQTTSPTMNPDDVNGATTQVNNTKVALDGDENLAAAKQQANNRLDQLDHLNNAQKQQLQSQITQSSDIAAVNGHK
QTAESLNTAMGNLINAIADHQAVEQRGNFINADTDKQTAYNTAVNEAABMINKQTGONANQTEVEQAITKVQTTLQOALNG
DHNLQVAKTNATQAIDVLTSLNDPQKTALKDQVTAATLVTAVHQIEQNANTLNQAMHGLRQS IQDNAATKANSKY INEDQ
PEQONYDQAVQAANNT INEQTATLDNNAINQVAATVNTTKAALHGDVKLONDKDHAKQTVSQLAHLNNAQKHMEDTLIDS
ETTRTAVKQDLTEVQALDQLMDALQQSIADKDATRASSAYVNAEPNKKQAYDEAVONAESITAGLNNPTINKGNVSSATQ
AVISSKNALDGVERLAQDKQTAGNSLNHLDQLTPAQQQALENQINNATTCDKVAEITAQAQALNEAMKALKESIKDQPQT
EASSKFINEDQAQKDAYTQAVQHAKDLINKTTDPTLAKSIIDQATQAVIDAKNNLHGDOKLAQDKQRATETLNNLSNLNT
PORQALENQINNAATRGEVAQKLTEAQALNQAMEALRNS IQDOQQTESGSKF INEDKPQKDAYQAAVONAKDLINQTGNP
TLDKAQVEQLTHAFKQAKDNLHGDQKLADDKQHAVTDLNQLNGLNNPQROALESQINNAATRGEVAQKLAEAKALDQAMQ
ALRNSIQDQQQTEAGSKFINEDKPQKDAYQAAVONAKDL INQTGNPTLDKSQVEQLTQAVTTAKDNLHGDQKLARDQQQA
VTTVNALPNLNHAQQQTLTDAINAAPTRTEVAQEVQTATELDHAMETLKNKVDQVNTDKAQPNY TEASTDKKEAVDQALQ
AAQSITDPTNGSNANKDAVEQALTKLQEKVNELNGNERVAEAKTQAKQTIDOLTHLNADQIATAKQNIDQATKLQPIAEL
VDQATQLNQSMDQLQOQAVNEHANVEQTIDYTQADSDKQKAYKQATADAENVLKONANKQQVDQALQONILNAKQALNGDER
VALAKTNGKHDIDQLNALNNAQQDGFKGRIDQSNDLNQIQQIVDEAKALNRAMDQLSQEITGNEGRTKGSTNYVNADTQV
KQVYDEAVDKAKQALDKSSGONLTAEQVIKLNDAVTAAKKALNGEERLNNRKAEALQRLDQLTHLNNAQRQLAIQQINNA
ETLNKASRAINRATKLDNAMGAVQQYIDEQHLGVISSTNYINADDNLKANYDNAIANAAHELDKVQGNATAKAEAEQLKQ
NIIDAQNALNGDONLANAKDKANAFVNSLNGLNQQQQODLAHKAINNADTVSDVTDIVNNQIDLNDAMETLKHLVDNEIPN
AEQTVNYQNADDNAKTNFDDAKRLANTLLNSDNTNVNDINGATIQAVNDAIHNLNGDQRLODAKDKATIQSINQALANKLKE
IEASNATDQDKLIAKNKAEELANS I INNINKATSNQAVSQVQTAGNHAIEQVHANEIPKAKIDANKDVDKQVOALIDEID
RNPNLTDKEKQALKDRINQILQQGHNDINNALTKEEIEQAKAQLAQALQDIKDLVKAKEDAKQDVDKQVQALIDEIDQNP
NLTDKEKQALKDRINQILQQGHNGINNAMTKEE IEQAKAQLAQALKEIKDLVKAKENAKQDVDKQVOALIDEIDQNPNLT
DKEKQALKDRINQILQQOGHNDINNAMTKEEIEQAKAQLAQALQDIKDLVKAKEDAKNATKALANAKRDQINSNPDLTPEQ
KAKALKEIDEAEKRALQONVENAQTIDQLNRGLNLGLDDIRNTHVWEVDEQPAVNEIFEATPEQILVNGELIVHRDDIITE
ODILAHINLIDQLSAEVIDTPSTATISDSLTAKVEVTLLDGSKVIVNVPVKVVEKELSVVKQQAIESIENAAQQKIDEIN
NSVTLTLEQKEAATAEVNKLKQQAIDHVNNAPDVHSVEEIQQQEQAYIEQFNPEQFTIEQAKSNAIKSIEDAIQHMIDEL
KARTDLTDKEKQEAIAKLNQLKEQATIQAIQRAQSISEITEQLEQFKAQMKAANPTAKELAKRKQEATISRIKDFSNEKINS
IRNSEIGTADEKOAAMNQINEIVLETIRDINNAHTLQOVEAALNNGIARISAVQIVISDRAKQSSSTGNESNSHLTIGYG
TANHPFNSSTIGHKKKLDEDDDIDPLHMRHFSNNFGNVIKNAIGVVGISGLLASFWFFIAKRRRKEDEEEELEIRDNNKD
SIKETLDDTKHLPLLFAKRRRKEDEEDVTVEEKDSLNNGESLDKVKHTPFFLPKRRRKEDEEDVEVTNENTDEKVLKDNE
HSPLLFAKRRKDKEEDVETTTSIESKDEDVPLLLAKKKNQKDNQSKDKKSASKNTSKKVAAKKKKKKSKKNKK

SEQ ID NO:14 polypeptide sequence
MNNRDKLQKFSIRKYAIGTFSTVIATLVFMGINTNHASADELNQNQKLIKQLNQTDDDDSNTHSQEIENNKQNSSGQTES
LRSSTSQNQANARLSDQFKDTNETSQQLPTNVSDDS INQSHSEANMNNEPLKVDNSTMQAHSKI VSDSDGNASENKHHKL
TENVLAESRASKNDKEKENLQEKDKSQQVHPPLDKNALQAFFDASYHNYRMIDRDRADATEYQKVKSTFDYVNDLLGNNQ
NIPSEQLVSAYQQLEKALELARTLPQQSTTEKRGRRSTRSVVENRSSRSDYLDARTEYYVSKDDDDSGFPPGTFFHASNR
RWPYNLPRSRNILRASDVQGNAYITTKRLKDGYQWDILFNSNHKGHEYMYYWFGLPSDQTPTGPVTFTIINRDGSSTSTG
GVGFGSGAPLPQFWRSAGAINSSVANDFKHGSATNYAFYDGVNNFSDFARGGELYFDREGATQTNKYYGDENFALLNSEK
PDQIRGLDTIYSFKGSGDVSYRISFKTQGAPTARLYYAAGARSGEYKQATNYNQLYVEPYKNYRNRVQSNVQVKNRTLHL
KRTIRQFDPTLQRTTDVPILDSDGSGSIDSVYDPLSYVKNVTGTVLGIYPSYLPYNQERWQGANAMNAYQIEELFSQENL
ONAARSGRPIQFLVGFDVEDSHHNPETLLPVNLYVKPELKHTIELYHDNEKQDRKEFSVSK

SEQ ID NO:15 polypeptide sequence

MSGTLHNTVGSGILPYQQEIRIKLTSNEPIKDSEWS ITGYPNTLTLQNAVGRTNNATEKNLALVGHIDPGNYFITVKFGD
KVEQFEIRSKPTPPRIITTANELRGNPNHKPEIRVTDIPNDTTAKIKLVMGGTDGDHDPEINPYTVPENY TVVAEAYHDN
DPSKNGVLTFRSSDYLKDLPLSGELKAIVYYNQYVQSNFSKSVPFSSDTTPPTINEPAGLVHKYYRGDHVEITLPVTDNT
GGSGLRDVNVNLPQGWTKTFTINPNNNTEGTLKLIGNIPSNEAYNTTYHFNITATDNSGNTTNPAKTFILNVGKLADDLN
PVGLSRDQLOLVTDPSSLSNSEREEVKRKISEANANIRSYLLONNPILAGVNGDVTFYYRDGSVDVIDAENVITYEPERK
SIFSENGNTNKKEAVITIARGONYTIGPNLRKYFSLSNGSDLPNRDFTSISAIGSLPSSSEISRLNVGNYNYRVNAKNAY
HKTQQELNLKLKIVEVNAPTGNNRVYRVSTYNLTNDE INKIKQAFKAANSGLNLNDNDITVSNNFDHRNVSSVTVTIRKG
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DLIKEFSSNLNNMNFLRWVNIRDDYTISWTSSKIQGRNTDGGLEWSPDHKSL1YKYDATLGRQINTNDVLTLLQATAKNS
NLRSNINSNEKQLAERGSNGYSKSIIRDDGEKSYLLNSNPIQVLDLVEPDNGYGGRQVSHSNVIYNEKNSSIVNGQVPEA
NGASAFNIDKVVKANAANNGIMGVIYKAQLYLAPYSPKGYIEKLGONLSNTNNVINVYFVPSDKVNPSITVGNYDHHTVY
SGETFKNTINVNDNYGLNTVASTSDSAITMTRNNNELVGQAPNVTNS INKIVKVKATDKSGNESIVSFTVNIKPLNEKYR
ITTSSSNQTPVRISNIQNNANLSIEDQNRVKSSLSMTKILGTRNYVNESNNDVRSQVVSKVNRSGNNATVNVTTTFSDGT
TNTITVPVKHVLLEVVPTTRTTVRGQQOFPTGKGTSPNDFFSLRTGGPVDARIVWVNNQGPDINSNQIGRDLTLHAEIFFD
GETTPIRKDTTYKLSQSIPKQIYETTINGRFNSSGDAYPGNFVQRAVNQYWPEHMDFRWAQGSGTPSSRNAGSFTKTVTVV
YONGQTENVNVLFKVKPNKPVIDSNSVISKGQLNGQOILVRNVPONAQVTLYQSNGTVIPNTNTTIDSNGIATVTIQGTL
PTGNITAKTSMTNNVTYTKQNSSGIASNTTEDISVFSENSDQVNVTAGMOAKNDGIKIIKGTNYNFNDFNSFISNIPAHS
TLTWNEEPNSWKNNIGTTTKTVIVTLPNHQGTRTVDIPITIYPTVTAKNPVRDQKGRNLTNGTDVYNYIIFENNNRLGGT
ASWKDNRQPDKNIAGVONLIALVNYPGISTPLEVPVKVWVYNFDFTQPIYKIQVGDTFPKGTWAGYYKHLENGEGLPIDG
WKFYWNQOSTGTTSDQWQSLAYTRTPFVKTGTYDVVNPSNWGVWQTSQSAKFIVINAKPNQPTITQSKTGDVTVTPGAVR
NILISGTNDYIQASADKIVINKNGNKLTTFVKNNDGRWTVETGSPDINGIGPTNNGTAISLSRLAVRPGDSIEAIATEGS
GETISTSATSEIYIVKAPQPEQVATHTYDNGTFDILPDNSRNSLNPTERVEINYTEKLNGNETQKSFTITKNNNGKWTIN
NKPNYVEFNODNGKVVFSANTIKPNSQITITPKAGQGNTENTNPTVIQAPAQHTLTINEIVKEQGONVTNDDINNAVQVP
NKNRVAIKQGNALPTNLAGGSTSHIPVVIYYSDGSSEEATETVRTKVNKTELINARRRLDEEI SKENKTPSS IRNFDQAM
NRAQSQINTAKSDADQVIGTEFATPQQVNSALSKVQAAQNKINEAKALLONKADNSQLVRAKEQLQQSIQPAASTDGMTQ
DSTRNYNNKRQAAEQAIQHANSVINNGDATSQQINDAKNTVEQAQRDYVEAKSNLRADKSQLOSAYDTLNRDVLTNDKKP
ASVRRYNEAISNIRKELDTAKADASSTLRNTNPSVEQVRDALNKINTVQPKVNQAIALLQPKENNSELVQAKKRLQDAVN
DIPQTQGMTQQTINNYNDKQREAERALTSAQRVIDNGDATTQEITSEKSKVEQAMQALTNAKSNLRADKNELQTAYNKL I
ENVSTNGKKPASIRQYETAKARIQNQINDAKNEAERILGNDNPQVSQVTQALNKIKAIQPKLTEAINMLONKENNTELVN
AKNRLENAVNDTDPTHGMTQET INNYNAKKREAQNEIQKANMI INNGDATAQDISSEKSKVEQVLQALONAKNDLRADKR
ELQTAYNKLIQNVNTNGKKPSSIQNYKSARRNIENQYNTAKNEAHNVLENTNPTVNAVEDALRKINAIQPEVTKAINILQ
DKEDNSELVRAKEKLDQAINSQPSLNGMTQES INNYTTKRREAQNIASSADTIINNGDASIEQITENKIRVEEATNALNE
AKQHLTADTTSLKTEVRKLSRRGDTNNKKPSSVSAYNNTIHSLOSEITQTENRANTIINKPIRSVEEVNNALHEVNQLNQ
RLTDTINLLOPLANKESLKEARNRLESKINETVQTDGMTQQSVENYKQAKIKAQNESS TAQTLINNGDASDQEVSTEIEK
LNQKLSELTNSINHLTVNKEPLETAKNQLQANIDQKPSTDGMTQQSVQSYERKLQEAKDKINS INNVLANNPDVNAIRTN
KVETEQINNELTQAKQGLTVDKQPLINAKTALQQSLDNQPSTTGMTEAT IQNYNAKRQKAEQVIQNANKI IENAQPSVQQ
VSDEKSKVEQALSELNNAKSALRADKQELQQAYNQLIQPTDLNNKKPASITAYNQRYQQFSNELNSTKTNTDRILKEQNP
SVADVNNALNKVREVQQKLNEARALLQNKEDNSALVRAKEQLQQAVDQVPSTEGMTQQRTKDDYNSKQQAAQQEI SKAQQV
IDNGDATTQQISNAKTNVERALEALNNAKTGLRADKEELONAYNQLTONIDTSGKTPASIRKYNEAKSRIQTQIDSAKNE
ANSILTNDNPQVSQVTARLNKIKAVQPELDKAIAMLKNKENNNALVQAKQQLQQIVNEVDPTQGMTTDTANNYKSKKRER
EDEIQKAQQIINNGDATEQQITNETNRVNQAINAINKAKNDLRADKSQLENAYNQLIQNVDTNGKKPASIQQYQAARQAT
ETQYNNAKSEAHQILENSNPSVNEVAQALQKVEAVQLKVNDAIHILONKENNSALVTAKNQLQQSVNDQPLTTGMTQDS I
NNYEAKRNEAQSATRNAEAVINNGDATAKQISDEKSKVEQALAHLNDAKQQLTADTTELQTAVQQLNRRGDTNNKKPRS I
NAYNKAIQSLETQITSAKDNANAVIQKPIRTVQEVNNALQQVNQLNQQLTEAINQLQPLSNNDALKAARLNLENKINQTV
QTDGMTQOSIEAYQONAKRVAQNESNTALALINNGDADEQQITTETDRVNQQTTNLTQAINGLTVNKEPLETAKTALQNN I
DQVPSTDGMTQQSVANYNQKLOIAKNEINTINNVLANNPDVNAIKTNKAEAERI SNDLTQAKNNLQVDTQPLEKIKRQLQ
DEIDQGTNTDGMTQDSVDNYNDSLSAAT IEKGKVNKLLKRNPTVEQVKESVANAQQVIQDLONARTSLVPDKTQLQEAKN
RLENSINQQTDTDGMTQDSLNNYNDKLAKARQNLEKISKVLGGQPTVAEIRQNTDEANAHKQALDTARSOLTLNREPYIN
HINNESHLNNAQKDNFKAQVNSAPNHNTLETIKNKADTLNQSMTALSESIADYENQKQQENYLDASNNKRQDYDNAVNAA
KGILNQTQSPTMSADVIDQKAEDVKRTKTALDGNQRLEVAKQQALNHLNTLNDLNDAQRQTLTDTINHSPNINSVNQAKE
KANTVNTAMTQLKQTIANYDDELHDGNY INADKDKKDAYNNAVNNAKQLINQSDANQAQLDPAEINKVTQORVNTTKNDLN
GNDKLAEAKRDANTTIDGLTYLNEAQRNKAKENVGKASTKTNITSQLODYNQLNIAMOALRNS VNDVNNVKANSNY INED
NGPKEAYNQAVTHAQTLINAQSNPEMSRDVVNQKTQAVNTAHQNLHGQQKLEQAQSSANTEIGNLPNLTNTQKAKEKELV
NSKQTRTEVQEQLNQAKSLDSSMGTLKSLVAKQPTVQKTSVY INEDQPEQSAYNDS ITMGQTI INKTADPVLDKTLVDNA
ISNISTKENALHGEQKLTTAKTEAINALNTLADLNTPQKEAIKTAINTAHTRTDVTAEQSKANQINSAMHTLRONISDNE
SVTNESNYINAEPEKQHAFTEALNNAKEIVNEQQATLDANS INQKAQAILTTKNALDGEEQLRRAKENADQE INTLNQLT
DAQRNSEKGLVNSSQTRTEVASQLAKAKELNKVMEQLNHL INGKNQMINSSKFINEDANQQQAYSNAIASAEALKNKSON
PELDKVTIEQAINNINSAINNLNGEAKLTKAKEDAVASINNLSGLTNEQKTKENQAVNGAQTRDQVANKLRDAEALDQSM
QTLRDLVNNQNAIHSTSNYFNEDSTQKNTYDNAIDNGSTYITGQHNPELNKSTIDQTISRINTAKNDLHGVEKLQRDKGT
ANQEIGQLGYLNDPQKSGEESLVNGSNTRSEVEEHLNEAKSLNNAMKQLRDKVAEKTNVKQSSDYINDSTEHQRGYDQAL
QEAENIINEIGNPTLNKSEIEQKLQQLTDAQNALQGSHLLEEAKNNAITGINKLTALNDAQRQKAIENVQAQQTIPAVNQ
QLTLDREINTAMQALRDKVGOONNVHQQSNYFNEDEQPKHNYDNSVQAGQTIIDKLQDPIMNKNEIEQAINQINTTQTAL
SGENKLHTDQESTNRQIEGLSSLNTAQINAEKDLVNQAKTRTDVAQKLAARKEINSAMSNLRDGIQNKEDIKRSSAYINA
DPTKVTAYDQALQNAENI INATPNVELNKATIEQALSRVQQAQQDLDGVQQLANAKQQATQTVNGLNSLNDGOKRELNLL
INSANTRTKVQEELNKATELNHAMEALRNSVQNVDQVKQSSNYVNEDQPEQHNYDNAVNEAQATINNNAQPVLDKLAIER
LTQTVNTTKDALHGAQKLTQDQQAAETGIRGLTSLNEPQKNAEVAKVTAATTRDEVRNIRQEATTLDTAMLGLRKS IKDK
NDTKNSSKY INEDHDQQQAYDNAVNNAQQVIDETQATLSSDTINQLANAVTQAKSNLHGDTKLQHDKDSAKQTIAQLONL
NSAQKHMEDSLIDNESTRTQVQHDLTEAQALDGLMGALKESIKDYTNIVSNGNY INAEPSKKQAYDAAVONAQNT INGTN
QPTINKGNVTTATQTVKNTKDALDGDERLEEAKNNANQTIRNLSNLNNAQKDAEKNLVNSASTLEQVQONLQTAQQLDNA
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MGELRQSIAKKDQVKADSKYLNEDPQIKQONYDDAVQRVETIINETQNPELLKANIDQATQSVONAEQALHGAEKLNQDKQ
TSSTELDGLTDLTDAQREKLREQINTSNSRDDIKQKIEQAKALNDAMKKLKEQVAQKDGVHANSDY TNEDSAQKDAYNNA
LKQAEDIINNSSNPNLNAQDITNALNNIKQAQDNLHGAQKLOODKNTTNQAIGNLNHLNQPQKDALIQAINGATSRDQVA
EKLKEAEALDEAMKQLEDQVNQDDQISNSSPFINEDSDKQKTYNDKIQAARKEIINQTSNPTLDKQKIADTLONIKDAVNN
LHGDQKLAQSKQDANNQLNHLDDLTEEQKNHFKPLINNADTRDEVNKQLEIAKQLNGDMSTLHKVINDKDQIQHLSNYIN
ADNDKKQONYDNAIKEAEDLIHNHPDTLDHKALQDLLNKIDQAHNELNGESRFKQALDNALNDIDSLNSLNVPQRQTVKDN
INHVTTLESLAQELQKAKELNDAMKAMRDS IMNQEQIRKNSNYTNEDLAQONAYNHAVDKINNI IGEDNATMDPQIIKQA
TQODINTAINGLNGDQKLQDAKTDAKQQITNFTGLTEPQKQALENI INQQTSRANVAKQLSHAKFLNGKMEELKVAVAKAS
LVRQNSNYINEDVSEKEAYEQATAKGQEIINSENNPTISSTDINRTIQEINDAEQNLHGDNKLRQAQETIAKNEIQNLDGL
NSAQITKLIQDIGRTTTKPAVTQKLEEAKAINQAMQOLKQSIADKDATLNSSNYLNEDSEKKLAYDNAVSQAEQLINQLN
DPTMDISNIQAITQKVIQAKDSLHGANKLAQNQADSNLIINQSTNLNDKQKQALNDLINHAQTKQQVAEI IAQANKLNNE
MGTLKTLVEEQSNVEQQSKYINEDPQVQNIYNDS IQKGREILNGTTDDVLNNNKIADAIQNIHLTKNDLHGDQKLQKAQQ
DATNELNYLTNLNNSQRQOSEHDEINSAPSRTEVSNDLNHAKALNEAMRQLENEVALENSVKKLSDFINEDEAAQNEYSNA
LOKAKDIINGVPSSTLDKATIEDALLELQNARESLHGEQKLQEAKNQAVAEIDNLQALNPGQVLAEKTLVNQASTKPEVQ
EALQKAKELNEAMKALKTEINKKEQIKADSRYVNADSGLQANYNSALNYGSQIIATTQPPELNKDVINRATQTIKTAENN
LNGOSKLAERKSDGNQS IEHLQGLTQSQKDKQHDLINQAQTKQQVDD I VNNSKQLDNSMNQLQQI VNNDNTVKQNSDFIN
EDSSQQDAYNHAIQAAKDLITAHPTIMDKNQIDQAIENIKQALNDLHGSNKLSEDKKEASEQLONLNSLTNGQKDTILNH
IFSAPTRSQVGEKIASAKQLNNTMKALRDSIADNNEILQSSKYFNEDSEQQONAYNQAVNKAKNI INDQPTPVMANDEIQS
VLNEVKQTKDNLHGDQKLANDKTDAQATLNALNYLNQAQRGNLETKVQONSNSRPEVQKVVQLANQLNDAMKKLDDALTGN
DAIKQTSNYINEDTSQQVNFDEYTDRGKNIVAEQTNPNMSPTNINTIADKITEAKNDLHGVQKLKQAQQQSINTINQMTG
LNQAQKEQLNQEIQQTQTRSEVHQVINKAQALNDSMNTLRQSITDEHEVKQTSNYINETVGNQTAYNNAVDRVKOIINQT
SNPTMNPLEVERATSNVKISKDALHGERELNDNKNSKTFAVNHLDNLNQAQKEALTHEIEQATIVSQVNNIYNKAKALNN
DMKKLKDIVAQQDNVRQSNNYINEDSTPQNMYNDTINHAQSIIDQVANPTMSHDEIENAINNIKHATINALDGEHKLQQAK
ENANLLINSLNDLNAPQRDAINRLVNEAQTREKVAEQLOSAQALNDAMKHLRNS IQNQSSVRQESKYINASDAKKEQYNH
AVREVENIINEQHPTLDKEIIKQLTDGVNQANNDLNGVELLDADKQNAHQSTPTLMHLNQAQONALNEKINNAVTRTEVA
AIIGQAKLLDHAMENLEESIKDKEQVKQSSNYINEDSDVQETYDNAVDHVTEILNQTVNPTLSIEDIEHAINEVNQAKKO
LRGKQKLYQTIDLADKELSKLDDLTSQQSSSISNQIYTAKTRTEVAQATEKAKSENHAMKALNKVYKNADKVLDSSRFIN
EDQPEKKAYQQAINHVDSITHRQTNPEMDPTVINSITHELETAQNNLHGDQKLAHAQQDAANVINGLIHLNVAQREVMIN
TNTNATTREKVAKNLDNAQALDKAMETLQQVVAHKNNILNDSKYLNEDSKYQQQYDRVIADAEQLLNQTTNPTLEPYKVD
IVKDNVLANEKILFGAEKLSYDKSNANDEIKHMNYLNNAQKQS IKDMISHAALRTEVKQLLQQAKILDEAMKSLEDKTQV
VITDTTLPNYTEASEDKKEKVDQTVSHAQAIIDKINGSNVSLDQVRQALEQLTQASENLDGDQRVEEAKVHANQTIDQLT
HLNSLQQQTAKESVKNATKLEEIATVSNNAQALNKVMGKLEQF INHADSVENSDNYRQADDDKI IAYDEALEHGQDIQKT
NATONETKQALQQLIYAETSLNGFERLNHARPRALEYIKSLEKINNAQKSALEDKVTQSHDLLELEHIVNEGTNLNDIMG
ELANAIVNNYAPTKASINYINADNLRKDNFTQAINNARDALNKTQGONLDFNAIDTFKDDIFKTKDALNGIERLTAAKSK
AEKLIDSLKFINKAQFTHANDEIMNTNSJAQLSRIVNQAFDLNDAMKSLRDELNNQAFPVQASSNY INSDEDLKQQFDHA
LSNARKVLAKENGKNLDEKQIQGLKQVIEDTKDALNGIQRLSKAKAKAIQYVQSLSYINDAQRHIAENNIHNSDDLSSLA
NTLSKASDLDNAMKDLRDTIESNSTSVPNSVNYINADKNLQIEFDEALQQASATSSKTSENPATIEEVLGLSQAIYDTKN
ALNGEQRLATEKSKDLKLIKGLKDLNKAQLEDVTNKVNSANTLTELSQLTQSTLELNDKMKLLRDKLKTLVNPVKASLNY
RNADYNLKRQFNKALKEAKGVLNKNSGTNVNINDIQHLLTQIDNAKDQLNGERRLKEHQQKSEVFIIKELDILNNAQKAA
IINQIRASKDIKIINQIVDNAIELNDAMQGLKEHVAQLTATTKDNIEYLNADEDHKLQYDYAINLANNVLDKENGTNKDA
NIIIGMIONMDDARALLNGIERLKDAQTKAHNDIKDTLKRQLDEIEHANATSNSKAQAKQOMVNEEARKALSNINDATSND
LVNQAKDEGQSAIEHIHADELPKAKLDANOMIDQKVEDINHLISQNPNLSNEEKNKLISQINKLVNGIKNEIQQAINKQQ
IENATTKLDEVIETTKKLIIAKAEAKQMIKELSQKKRDAINNNTDLTPSQKAHALAD IDKTEKDALQHIENSNSIDDINN
NKEHAFNTLAHIIIWDTDQOPLVFELPELSLQNALVTSEVVVHRDETISLESIIGAMTLTDELKVNIVSLPNTDKVADHL
TAKVKVILADGSYVTVNVPVKVVEKELQIAKKDAIKTIDVLVKQKIKDIDSNNELTSTQREDAKAEIERLKKQAIDKVNH
SKSIKDIETVKRTDFEEIDQFDPKRFTLNKAKKDIITDVNTQIQONGFKEIETIKGLTSNEKTQFDKQLTALQKEFLEKVE
HAHNLVELNQLQQEFNNRYKHILNQAHLLGEKHIAEHKLGYVVVNKTQQILNNQSASYFIKQWALDRIKQIQLETMNSIR
GAHTVQDVHKALLQGIEQILKVNVSIINQSFNDSLHNFNYLHSKFDARLREKDVANHIVQTETFKEVLKGTGVEPGKINK
ETQQPKLHKNDNDSLFKHLVDNFGKTVGVITLTGLLSSFWLVLAKRRKKEEEEKQSIKNHHKDIRLSDTDKIDPIVITKR
KIDKEEQIQONDDKHS IPVAKHKKSKEKQLSEEDIHSTIPVVKRKONSDNKDTKQKKVTSKKKKTPQSTKKVVKTKKRSKK

SEQ ID NO:16 polypeptide sequence

MRDKKGPVNKRVDFLSNKLNKY S IRKFTVGTASILIGSLMYLGTQQEAEAAENNIENPTTLKDNVQSKEVKIEEVTNKDT
APQGVEAKSEVTSNKDTIEHEASVKAEDISKKEDTPKEVANVAEVQPKSSVTHNAEAPKVRKARSVDEGSFDITRDSKNV
VESTPITIQGKEHFEGYGSVDIQKNPTDLGVSEVTRFNVGNESNGLIGALQLKNKIDFSKDFNFKVRVANNHQSNTTGAD
GWGFLFSKGNAEEYLTNGGILGDKGLVNSGGFKIDTGYIYTSSMDKTEKQAGQGYRGYGAFVKNDSSGNSQMVGENIDKS
KTNFLNYADNSTNTSDGKFHGQRLNDVILTYVASTGKMRAEYAGKTWETS ITDLGLSKNQAYNFLITSSQRWGLNQGINA
NGWMRTDLKGSEFTFTPEAPKTITELEKKVEEIPFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEIISKG
ESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDS IVEKEE
IPFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEI ISKGESKEEITKDPINELTEYGPETIAPGHRDEFDP
KLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSVTKYGPVKGDS IVEKEE I PFKKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTIT
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TPTLKNPLTGEIISKGESKEEITKDPINELTEYGPETITPGHRDEFDPKLPTGEKEEVPGKPGIKNPETGDVVRPPVDSV
TKYGPVKGDSIVEKEEI PFEKERKFNPDLAPGTEKVTREGQKGEKTITTPTLKNPLTGEIISKGESKEEITKDPVNELTE
FGGEKIPQGHKDIFDPNLPTDQTEKVPGKPGIKNPDTGKVIEEPVDDVIKHGPKTGTPETKTVEIPFETKREFNPKLQPG
EERVKQEGQPGSKTITTPITVNPLTGEKVGEGQPTEEITKQPVDKIVEFGGEKPKDPKGPENPEKPSRPTHPSGPVNDPNN
PGLSKDRAKPNGPVHSMDKNDKVKKSKIAKESVANQEKKRAELPKTGLESTQKGLIFSSIIGIAGLMLLARRRKN

SEQ ID NO:17 polypeptide sequence
MGKRRQGPINKKVDFLPNKLNKYSIRKFTVGTASILLGSTLIFGSSSHEAKAAEEKQVDPITQANQNDSSERSLENTNQP
TVNNEAPQMSSTLQAEEGSNAEAPNVPTIKANSDNDTQTQFSEAPTRNDLARKEDI PAVSKNEELQSSQPNTDSKIEPTT
SEPVNLNYSSPFMSLLSMPADSSSNNTKNTIDIPPTTVKGRDNYDFYGRVDIQSNPTDLNATNLTRYNYGQPPGTTTAGA
VQFKNQVSFDKDFDFNIRVANNRQSNTTGADGWGFMFSKKDGDDFLKNGGILREKGTPSAAGFRIDTGYYNNDPLDKIQK
OAGQGYRGYGTFVKNDSQGNTS KVGSGTPSTDFLNYADNTTNDLDGKFHGQKLNNVNLKYNASNQTF TATYAGKTWTATL
SELGLSPTDSYNFLVTSSQYGNGNSGTYADGVMRADLDGATLTYTPKAVDGDPITSTKEI PFNKKREFDPNLAPGTEKVV
OKGEPGIETTTTPTYVNPNTGEKVGEGTPTTKITKQPVDEIVHYGGEE I KPGHKDEFDPNAPKGSQTTQPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEK
ITKQPVDEITEYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDK
KREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKT ITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEE IKPGHKDEFDPNAPKG
SQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEEI PFDKKREFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPTTK
NPLTGEKVGEGEPTEKVTKQPVDEIVHYGGEEIKPGHKDEFDPNAPKGSQEDVPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGP
VDGDPITSTEEIPFDKKREFDPNLAPGTEKVVQKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEE
IKPGHKDEFDPNAPKGSQTTQPGKPGVKNPDTGEVVTPPVDDVTKYGPVDGDPITSTEE I PFDKKREFDPNLAPGTEKVV
QKGEPGTKTITTPTTKNPLTGEKVGEGEPTEKITKQPVDEIVHYGGEQIPQGHKDEFDPNAPVDSKTEVPGKPGVKNPDT
GEVVTPPVDDVTKYGPKVGNPITSTEEIPFDKKRVFNPDLKPGEERVKQKGEPGTKTITTPILVNPITGEKVGEGKSTEK
VTKQPVDEIVEYGPTKAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPG
TPAEPGKPAEPGKPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGTPAEPGKPAEPGTPTQSGAPEQPNRSMHS TDNKNQLPDTGENRQ
ANEGTLVGSLLAIVGSLFIFGRRKKGNEK

SEQ ID NO:18 polypeptide sequence
MKKLYTSYGTYGFLHQIKINNPTHQLFQFSASDTSVIFEETDGETVLKSPSIYEVIKEIGEFSEHHFYCAIFIPSTEDHA
YQLEKKLISVDDNFRNFGGFKSYRLLRPAKGTTYKIYFGFADRHAYEDFKQSDAFNDHFSKDALSHYFGSSGQHSSYFER
YLYPIKE

SEQ ID NO:19 polypeptide sequence
MYLYTSYGTYQFLNQIKLNHQERSLFQFSTNDSSIILEESEGKSILKHPSAYQVIDSTGEFNEHHFYSAIFVPTSEDHRQ
QLEKKLLLVDVPLRNFGGFKSYRLLKPTEGSTYKIYFGFANRTAYEDFKASDIFNENFSKDALSQYFGASGQHSSYFERY
LYPIEDH

SEQ ID NO:20 polypeptide sequence
MINRDNKKAITKKGMISNRLNKFSIRKYTVGTASILVGTTLIFGLGNQEAKAAENTSTENAKQDDATTSDNKEVVSETEN
NSTTENDSTNPIKKETNTDSQPEAKEESTTSSTQQQONNVTATTETKPQNIEKENVKPSTDKTATEDTSVILEEKKAPNY
TNNDVTTKPSTSEIQTKPTTPQESTNIENSQPQPTPSKVDNQVTDATNPKEPVNVSKEELKNNPEKLKELVRNDNNTDRS
TKPVATAPTSVAPKRLNAKMRFAVAQPARVASNNVNDLITVTKQTIKVGDGKDNVAAAHDGKDIEYDTEFTIDNKVKKGD
TMTINYDKNVIPSDLTDKNDPIDITDPSGEVIAKGTFDKATKQITYTFTDYVDKYEDIKARLTLYSYIDKQAVPNETSLN
LTFATAGKETSQNVSVDYQDPMVHGDSNIQS I FTKLDENKQTIEQQIYVNPLKKTATNTKVDIAGSQVDDYGNIKLGNGS
TIIDQNTEIKVYKVNPNQQLPQSNRIYDFSQYEDVTSQFDNKKSFSNNVATLDFGDINSAYIIKVVSKYTPTSDGELDIA
QGTSMRTTDKYGYYNYAGYSNFIVTSNDTGGGDGTVKPEEKLYKIGDYVWEDVDKDGVQGTDSKEKPMANVLVTLTYPDG
TTKSVRTDANGHYEFGGLKDGETYTVKFETPAGYLPTKVNGTTDGEKDSNGSS ITVKINGKDDMSLDTGFYKEPKYNLGD
YVWEDTNKDGIQDANEPGIKDVKVTLKDSTGKVIGTTTTDASGKYKFTDLDNGNYTVEFETPAGY TPTVKNTTAEDKDSN
GLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKQDSTEKGIKDVKVTLLNEKGEVIGTTKTDENGKYRFDNL
DSGKYKVIFEKPAGLTQTVTNT TEDDKDADGGEVDVTITDHDDFILDNGYFEEDTSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDAGKHTPVKPMSTTKDHHNKAKALPETGSENNGSNNATLF
GGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO:21 polypeptide sequence

MINKKNNLLTKKKPIANKSNKYAIRKFTVGTASIVIGATLLFGLGHNEAKAEENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQSSDEEK
NDVINNNQS INTDDNNQIIKKEETNNYDGIEKRSEDRTESTTNVDENEATFLQKTPQDNTHLTEEEVKESSSVESSNSST
DTAQQPSHTTINREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNIDEKISNQDE
LLNLPINEYENKARPLSTTSAQPSIKRVTVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDQSITEGYDDSEGVIKAHDAENLIYDVTFEVD
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DKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKIKDNSGEI IATGTYDNKNKQITYTFTDYVDKYENTKAHLKLTSYTIDKSKV
PNNNTKLDVEYKTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNISGNGDEGST
IIDDSTIIKVYKVGDNONLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNINFGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQT
VTMQTTINEYTGEFRTASYDNTIAFSTSSGQOGQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGT
SKSVRTDEDGKYQFDGLKNGLTYKITFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGODDMTIDSGFYQTPKYSLGNY
VWYDTNKDGIQGDDEKGI SGVKVTLKDENGNIISTTTTDENGKYQFDNLNSGNYIVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDAD
GEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDLGNSSDKSTKDKLPDTGANEDYGSKGTLLGTLFAGL

GALLLGKRRKNRKNKN

SEQ ID NO:22 polypeptide sequence

MSNNFKDDFEKNRQS IDTNSHQDHTEDVEKDQSELEHODTI ENTEQQFPPRNAQRRKRRRDLATNHNKQVHNESQTSEDN
VONEAGTIDDRQVESSHSTESQEPSHODS TPQHEEEYYNKNAFAMDKSHPEPIEDNDKHET IKDAENNTEHSTVSDKSIA
EQSQQPKPYFATGANQANTSKDKHDDVTVKQDKDESKDHHSGKKGAAIGAGTAGVAGAAGAMGVSKAKKHSNDAQNKSNS
DKSNNSTEDKASQDKSKDHHNGKKGAAIGAGTAGLAGGAASKSASAASKPHASNNASONHDEHDNHDRDKERKKGGMAKV
LLPLIAAVLIIGALAIFGGMALNNHNNGTKENKIANTNKNNADESKDKDTSKDASKDKSKSTDSDKSKEDQDKATKDESD
NDONNANQANNQAQNNONQOOQANONQQQQOORQGGGQRHTVNGQENLYRIAIQY YGSGSPENVEKIRRANGLSGNNIRNG
QQIVIP

SEQ ID NO:23 polypeptide sequence
MIELIKMEGMIVVSNNNFKDDFEKNRQSINPDEQQTELKEDDKTNENKKEADSQNSLSNNSNQQFPPRNAQRRKRRRETA
TNQSKQQDDKHQKNSDAKTTEGSLDDRYDEAQLQQOHDKSQQONKTEKQSQDNRMKDGKDAA IVNGTSESPEHKSKSTON
RPGPKAQQQKRKSESTQSKPSTNKDKKAATGAGIAGAAGVAGAAETSKRHHNKKDKQDSKHSNHENDEKS VKNDDQKQSK
KGKKAAVGAGAAAGVGAAGVAHHNNONKHHNEEKNSNQNNQYNDQSEGKKKGGFMKILLPLIAATILILGATAIFGGMALN
NHNDSKSDDQKIANQSKKDSDKKDGAQSEDNKDKKSDSNKDKKSDSDKNADDDSDNSSSNPNATS TNNNDNVANNNSNYT
NONQQDNANQNSNNQQATQGQQSHTVYGQENLYRIAIQY YGEGTQANVDKIKRANGLSSNNIHNGQTLVIPQ

SEQ ID NO:24 polypeptide sequence

MKNKLIAKSLLTIAAIGITTTTIASTADASEGYGPREKKPVS INHNIVEYNDGTFKYQSRPKFNSTPKYTKFKHDYNILE
FNDGTFEYGARPQFNKPARKTDATIKKEQKLIQAQONLVREFEKTHTVSAHRKAQKAVNLVSFEYKVKKMVLQERIDNVLK
QGLVR

SEQ ID NO:25 polypeptide sequence
MKTRIVSSVTTTLLLGSILMNPVANAADSDINIKTGTTDIGSNTTVKTGDLVTYDKENGMHKKVFYSFIDDKNHNKKLLV
IRTKGTIAGQYRVYSEEGANKSGLAWPSAFKVQLQLPDNEVAQISDYYPRNS IDTKEYMSTLTYGFNGNVTGDDTGKIGG
LIGANVSIGHTLKYVQPDFKTILESPTDKKVGWKVIFNNMVNQNWGPYDRDSWNPVYGNQLFMKTRNGSMKARENFLDPN
KASSLLSSGFSPDFATVITMDRKASKQQTNIDVIYERVRDDYQLHWTSTNWKGTNTKDKWTDRSSERYKIDWEKEEMTN

SEQ ID NO:26 polypeptide sequence

MHMKNKY I SKLLVGAATITLATMISNGEAKASENTQQTSTKHOTTQNNYVTDQQKAFYQVLHLKGITEEQRNQY I KTLRE
HPERAQEVFSESLKDSKNPDRRVAQQONAFYNVLKNDNLTEQEKNNY IAQIKENPDRSQQVWVESVQSSKAKERQNIENAD
KAIKDFQDNKAPHDKSAAYEANSKLPKDLRDKNNRFVEKVS IEKATVRHDERVKSANDAISKLNEKDSIENRRLAQREVN
KAPMDVKEHLQKQLDALVAQKDAEKKVAPKVEAPQIQSPQIEKPKAESPKVEVPQSKLLGYYQSLKDSFNYGYKYLTDTY
KSYKEKYDTAKYYYNTYYKYKGAIDQTVLTVLGSGSKSYIQPLKVDDKNGYLAKSYAQVRNYVTES INTGKVLYTFYQNP
TLVKTAIKAQETASSIKNTLSNLLSFWK

SEQ ID NO:27 polypeptide sequence

MTKHYLNSKYQSEQRSSAMKKITMGTASIILGSLVY IGADSQQVNAATEATNATNNQSTQVSQATSQPINFQVQKDGSSE
KSHMDDYMQHPGKVIKQNNKYYFQTVLNNAS FWKEYKFYNANNQELATTVVNDNKKADTRT INVAVEPGYKSLTTKVHIV
VPQINYNHRYTTHLEFEKAIPTLADAAKPNNVKPVQPKPAQPKTPTEQTKPVQPKVEKVKPTVTTTSKVEDNHSTKVVST
DTTKDQTKTQTAHTVKTAQTAQEQNKVQTPVKDVATAKSESNNQAVSDNKSQQTNKVTKHNETPKQASKAKELPKTGLTS
VDNFISTVAFATLALLGSLSLLLFKRKESK

SEQ ID NO:28 polypeptide sequence

MNKQQKEFKSFYSIRKSSLGVASVAISTLLLLMSNGEAQAAAEETGGTNTEAQPKTEAVASPTTTSEKAPETKPVANAVS
VSNKEVEAPTSETKEAKEVKEVKAPKETKAVKPAAKATNNTYPILNQELREAIKNPAIKDKDHSAPNSRPIDFEMKKENG
EQQFYHYASSVKPARVIFTDSKPEIELGLQSGQFWRKFEVYEGDKKLPIKLVSYDTVKDYAYIRFSVSNGTKAVKIVSST
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HFNNKEEKYDYTLMEFAQPIYNSADKFKTEEDYKAEKLLAPYKKAKTLERQVYELNKIQDKLPEKLKAEYKKKLEDTKKA
LDEQVKSAITEFQNVQPTNEKMTDLODTKYVVYESVENNESMMDTFVKHP IKTGMLNGKKYMVMETTNDDYWKDFMVEGQ
RVRTISKDAKNNTRTIIFPYVEGKTLYDAIVKVHVKTIDYDGQYHVRIVDKEAFTKANTDKSNKKEQQDNSAKKEATPAT
PSKPTPSPVEKESQKQDSQKDDNKQLPSVEKENDASSESGKDKTPATKPTKGEVESSSTTPTKVVSTTONVAKPTTASSK
TTKDVVQTSAGSSEAKDSAPLQKANTI KNTNDGHTQSQNNKNTQENKAKSLPQTGEESNKDMTLPLMALLALSS IVAFVLP
RKRKN

SEQ ID NO:29 polypeptide sequence
MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTASILVGTTLIFGLSGHEAKAAEHTNGELNQSKNETTAPSENKTTEKVDSR
OLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETSSNMOS PQNATASQSTTQTSNVTTNDKS STTYSNETDKSNLTQAKNVSTTEKT
TTIKORALNRMAVNTVAAPQQGTNVNDKVHFTNIDIAIDKGHVNKTTGNTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTQNLYNAQGNIIAKGIYDSKTNTTTYTFTNYVDQYTNVSGSFEQVAFAKRENATTDKTAYKMEV
TLGNDTYSKDVIVDYGNQKGQQLISSTNYINNEDLSRNMTVYVNQPKKTYTKETFVTNLTGYKFNPDAKNFKIYEVTDON
QFVDSFTPDTSKLKDVTGQFDVIYSNDNKTATVDLLNGQSSSDKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLETQNGKSSWSNS
YSNVNGSSTANGDQKKYNLGDYVWEDTNKDGKQDANEKGIKGVYVILKDSNGKELDRTTTDENGKYQF TGLSNGTYSVEF
STPAGYTPTTANAGTDDAVDSDGLTTTGVIKDADNMTLDSGFYKTPKYSLGDYVWYDSNKDGKODSTEKGIKGVKVTLQN
EKGEVIGTTETDENGKYRFDNLDSGKYKVIFEKPAGLTQTGTNTTEDDKDADGGEVDVTITDHDDFTLDNGYYEEETSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDNDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSDSDSDSDSDAGKHTPTKPMSTVKDQHKTAKALPETGSENNNSNNGTLFGGLFAALGSLLLFGRRKKQNK

SEQ ID NO:30 polypeptide sequence

MNMKKKEKHAIRKKS IGVASVLVGTLIGFGLLSSKEADASENSVTQSDSASNESKSNDSSSVSAAPKTDDTNVSDTKTSS
NTNNGETSVAQNPAQOETTQSSSTNATTEETPVTGEATTTTTNQANTPATTQS SNTNAEELVNQTSNETTSNDTNTVSSV
‘NSPONSTNAENVSTTQDTSTEATPSNNESAPQNTDASNKDVVSQAVNPSTPRMRAFSLAAVAADAPAAGTD ITNQLTDVK
VTIDSGTTVYPHOAGYVKLNYGFSVPNSAVKGDTFKITVPKELNLNGVTSTAKVPPIMAGDQVLANGVIDSDGNVIYTFT
DYVDNKENVTANITMPAY IDPENVTKTGNVTLTTGIGTNTASKTVLIDYEKYGQFHNLS IKGTIDQIDKTNNTYRQTIYV
NPSGDNVVLPALTGNLIPNTKSNALIDAKNTDIKVYRVDNANDLSESYYVNPSDFEDVTNQVR ISFPNANQYKVEFPTDD
DQITTPYIVVVNGHIDPASTGDLALRSTFYGYDSNFIWRSMSWDNEVAFNNGSGSGDGIDKPVVPEQPDEPGEIEPIPED
SDSDPGSDSGSDSNSDSGSDSGSDSTSDSGSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSD
SASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSASDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSASDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSD
SESDSDSDSDSDSESDSDSDSDSDSDSASDSDSGSDSDSSSDSDSDSTSDTGSDNDSDSDSNSDSESGSNNNVVPPNSPK
NGTNASNKNEAKDSKEPLPDTGSEDEANTSLIWGLLASLGSLLLFRRKKENKDKK

SEQ ID NO:31 polypeptide sequence
MKNNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGODKEAAASEQKTTTVEENGNSATDNKTSETQTTATNVNHIEETQSYNATV
TEQPSNATQVTTEEAPKAVQAPQTAQPANVETVKEEEKPQVKETTQPQDNSGNQRQVDLTPKKVTQONQGTETQVEVAQPR
TASESKPRVTRSADVAEAKEASDVSEVKGTDVTSKVTVESGS IEAPQGNKVEPHAGQRVVLKYKLKFADGLKRGDYFDFT
LSNNVNTYGVSTARKVPEIKNGSVVMATGEILGNGNIRYTFTNEIEHKVEVTANLEINLFIDPKTVQSNGEQKITSKLNG
EETEKTIPVVYNPGVSNSYTNVNGS IETFNKESNKFTHIAY IKPMNGNQSNTVSVTGTLTEGSNLAGGQPTVKVYEYLGK
KDELPQSVYANTSDTNKFKDVTKEMNGKLSVQDNGSYSLNLDKLDKTYVIHYTGEYLQGSDQVNFRTELYGYPERAYKSY
YVYGGYRLTWDNGLVLYSNKADGNGKNGQI IQDNDFEYKEDTAKGTMSGQYDAKQI IETEENQDNTPLDIDYHTAIDGEG
GYVDGYIETIEETDSSAIDIDYHTAVDSEVGHVGGYTESSEESNPIDFEESTHENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQVTTES
NLVEFDEESTKGIVTGAVSDHTTIEDTKEYTTESNLIELVDELPEEHGOAQGPIEEITENNHHISHSGLGTENGHGNYGV
IEEIEENSHVDIKSELGYEGGQNSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDIDFDSVPQIHGQONKGDQSFEEDTEKDKPKYEH
GGNIIDIDFDSVPQIHGFNKHNEIIEEDTNKDKPNYQFGGHNSVDFEEDTLPKVSGONEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVES
EPETPMPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPAEPGKPVPPAK
EEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKKAQSKKSELPETGGEESTNKGMLFGGLFSILGLALLRRNKKNNKA

SEQ ID NO:32 polypeptide sequence

MKKRIDYLSNKQNKYSIRRFTVGTTSVIVGATILFGIGNHQAQASEQSNDTTQSSKNNASADSEKNNMIETPQLNTTAND
TSDISANTNSANVDSTTKPMSTQTSNTTTTEPASTNETPQPTAIKNQATAAKMQDQTVPQEANSQVDNKTTNDANSIATN
SELKNSQTLDLPQSSPQTISNAQGTSKPSVRTRAVRSLAVAEPVVNAADAKGTNVNDKVTASNFKLEKTTFDPNQSGNTF
MAANFTVTDKVKSGDYFTAKLPDSLTGNGDVDYSNSNNTMPIADIKSTNGDVVAKATYDILTKTYTFVFTDYVNNKENIN
GQFSLPLFTDRAKAPKSGTYDANINIADEMFNNKITYNYSSPIAGIDKPNGANISSQI IGVDTASGQNTYKQTVFVNPKQ
RVLGNTWVYIKGYQDKIEESSGKVSATDTKLRIFEVNDTSKLSDSYYADPNDSNLKEVTDQFKNRIYYEHPNVASIKFGD
ITKTYVVLVEGHYDNTGKNLKTQVIQENVDPVTNRDYS IFGWNNENVVRYGGGSADGDSAVNPKDPTPGPPVDPEPSPDP
EPEPTPDPEPSPDPEPEPSPDPDPDSDSDSDSGSDSDSGSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSDSDSDSDS
DSDSDSESDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSESDSESDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSESDSDSDS

9/58



DSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDSDS
DSDSRVTPPNNEQKAPSNPKGEVNHSNKVSKQHKTDALPETGDKSENTNATLFGAMMALLGSLLLFRKRKQDHKEKA

SEQ ID NO:33 polypeptide sequence

MKKQI ISLGALAVASSLFTWDNKADAIVTKDYSKESRVNEKSKKGATVSDYYYWKIIDSLEAQFTGAIDLLEDYKYGDPI
YKEAKDRLMTRVLGEDQYLLKKKIDEYELYKKWYKS SNKNTNMLTFHKYNLYNLTMNEYNDIFNSLKDAVYQFNKEVKE I
EHKNVDLKQFDKDGEDKATKEVYDLVSEIDTLVVTYYADKDYGEHAKELRAKLDLILGDTDNPHKITNERIKKEMIDDLN
SIIDDFFMETKQNRPNSITKYDPTKHNFKEKSENKPNFDKLVEETKKAVKEADESWKNKTVKKYEETVTKSPVVKEEKKV
EEPQLPKVGNQQEVKTTAGKAEETTQPVAQPLVKIPQETIYGETVKGPEY PTMENKTLQGEIVQGPDFLTMEQNRPSLSD
NYTQPTTPNPILEGLEGSSSKLEIKPQOGTESTLKGIQGESSDIEVKPQATETTEASQYGPRPQFNKTPKYVKYRDAGTGI
REYNDGTFGYEARPRFNKPSETNAYNVTTNQDGTVSYGARPTONKPSETNAYNVTTHANGOVS YGARPTQKKPSKTNAYN
VTTHANGQVSYGARPTQKKPSKTNAYNVTTHANGQVS YGARPTYKKPSETNAYNVTTHANGQVSYGARPTQKKPSETNAY
NVTTHADGTATYGPRVTK

SEQ ID NO:67 polypeptide sequence
MKSNLRYGIRKHKLGAASVFLGTMIVVGMGQEKEAAASEQNNTTVEESGSSATESKASETQTTTNNVNT
IDETQSYSATSTEQPSKSTQVTTEEAPTTVQAPKVETEMKSQEDLPSEKVADKETTGTQVDIAQPSNVS
EIKPRMKRSADVTAVSEKEVAEEAKATGTDVTNKVEVTESSLEGHNKDSNIVNPHNAQRVTLKYKWKFG
EGIKAGDYFDFTLSDNVETHGISTLRKVPEIKS
STEDKVMANGQVINERTIRYTFTDYINNKKDLTAELNLNLFIDPTTVTKQGSQKVEVTLGQNKVSKEFD
IKYLDGVKDRMGVTVNGRIDTLNKEEGKFSHFAYVKPNNQSLTSVTVTGQVTSGYKQSANNPTVKVYKH
IGSDELAESVYAKLDDTSKFEDVTEKVNLSYTSNGGY TLNLGDLDNSKDYVIKYEGEYDQNAKDLNFRT
HLSGYHKYYPYYPYYPYYPVQLTWNNGVAFYSN
NAKGDGKDKPNDPIIEKSEPIDLDIKSEPPVEKHELTGTIEESNDSKPIDFEYHTAVEGAEGHAEGIIE
TEEDSIHVDFEESTHENSKHHADVVEYEEDTNPGGGQOVTTESNLVEFDEESTKGIVIGAVSDHTTVEDT
KEYTTESNLIELVDELPEEHGQAQGPIEEITENNHHISHSGLGTENGHGNYGVIDEIEENSHVDIKSEL
GYEGGQNSGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIVDI
DFDSVPQIHGQNNGNQSFEEDTEEDKPKYEQGGNIIDIDFDSVPQIHGFNKHNE I IEEDTNKDKPNYQF
GGHNSVDFEEDTLPKVSGQNEGQQTIEEDTTPPTPPTPEVPSEPETPTPPTPEVPSEPGEPTPPKPEVP
SEPETPVPPTPEVPSEPGKPVPPAKEEPKKPSKPVEQGKVVTPVIEINEKVKAVAPTKQKQSKKSELPE
TGGEESTNKGMLFGGLFSILGLVLLRRNKKNNK

A

SEQ ID NO:68 polypeptide sequence
MKFKSLITTTLALGVIASTGANFNTNEASAAAKPLDKSSSTLHHGHSNIQIPYTITVNGTSONILSSLT
FNKNQNISYKD
IENKVKSVLYFNRGISDIDLRLSKQAEYTVHFKNGTKRVIDLKSGIYTADLINTSDIKAISVNVDTKKQ
PKDKAKANVQV
PYTITVNGTSQNILSNLTFNKNQNISYKDLEGKVKSVLESNRGITDVDLRLSKQAKYTVNFKNGTKKVI
DLKSGIYTANL

INSSDIKSININVDTKKHIENKAKRNYQVPYS INLNGTSTNILSNLSFSNKPWTNYKNLTSQIKSVLKH
DRGISEQDLKY
AKKAYYTVYFKNGGKRILQLNSKNYTANLVHAKDVKRIEITVKTGTKAKADRYVPYTIAVNGTSTPILS
KLKISNKQLIS
YKYLNDKVKSVLKSERGISDLDLKFAKQAKYTVYFKNGKKQVVNLKSDIFTPNLFSAKDIKKIDIDVKQ
YTKSKKKINKS
NNVKFPVTINKFENIVSNEFVFYNASKITINDLSIKLKSAMANDQGITKHDIGLAERAVYKVYFKNGSS
KYVDLKTEYKD

ERVFKATDIKKVDIELKF

SEQ ID NO: 69 polypeptide sequence

MNNKKTATNRKGMIPNRLNKFSIRKYSVGTASILVGTTLIFGLSGHEAKAAEHTNGELNQ
SKNETTAPSENKTTKKVDSRQLKDNTQTATADQPKVTMSDSATVKETSSNMQS PQNATAN
QSTTKTSNVITNDKSSTTYSNETDKSNLTQAKDVSTTPKTTTIKPRTLNRMAVNTVAAPQ
QGTNVNDKVHFSNIDIAIDKGHVNQTTGKTEFWATSSDVLKLKANYTIDDSVKEGDTFTF
KYGQYFRPGSVRLPSQTQNLYNAQGNIIAKGIYDSTTNTTTYTFTNYVDQYTNVRGSFEQ
VAFAKRKNATTDKTAYKMEVTLGNDTYSEEIIVDYGNKKAQPLISSTNY INNEDLSRNMT
AYVNQPKNTYTKQTFVTNLTGYKFNPNAKNFKIYEVTDQNQFVDSFTPDTSKLKDVTDQF
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DVIYSNDNKTATVDLMKGQTSSNKQYIIQQVAYPDNSSTDNGKIDYTLDTDKTKYSWSNS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SEQ ID NO: 70 polypeptide sequence
EENSVQDVKDSNTDDELSDSNDQSSDEEKNDVINNNQS INTDDNNQIIKKEETNNYDGIE
KRSEDRTESTTNVDENEATFLQKTPQDNTHLTEEEVKESSSVESSNSSIDTAQQPSHTTI
NREESVQTSDNVEDSHVSDFANSKIKESNTESGKEENTIEQPNKVKEDSTTSQPSGYTNI
DEKISNQDELLNLPINEYENKARPLSTTSAQPSIKRVTVNQLAAEQGSNVNHLIKVTDQS
ITEGYDDSEGVIKAHDAENLIYDVTFEVDDKVKSGDTMTVDIDKNTVPSDLTDSFTIPKI
KDNSGEIIATGTYDNKNKQITYTFTDYVDKYENIKAHLKLTSYIDKSKVPNNNTKLDVEY
KTALSSVNKTITVEYQRPNENRTANLQSMFTNIDTKNHTVEQTIYINPLRYSAKETNVNI
SGNGDEGSTIIDDSTIIKVYKVGDNONLPDSNRIYDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNIN
FGNIDSPYIIKVISKYDPNKDDYTTIQQTVTMQTTINEYTGEFRTASYDNTIAFSTSSGQ
GQGDLPPEKTYKIGDYVWEDVDKDGIQNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGTSKSVRTDEDGK
YQFDGLKNGLTYKITFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSVWVTINGQDDMTIDSGFYQ
TPKYSLGNYVWYDTNKDGIQGDDEKGISGVKVTLKDENGNIISTTTTDENGKYQFDNLNS
GNYIVHFDKPSGMTQTTTDSGDDDEQDADGEEVHVTITDHDDFSIDNGYYDDE
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Figure 2

SEQ ID NO:34 polynucleotide sequence
ATGTTACAAGTAACTGATGTGAGTTTACGTTTTGGAGATCGTAAACTATTTGAAGATGTAARTATTARATTTACAGARGG
TAATTGTTATGGATTAATTGGTGCGAATGGTGCAGGTAAATCAACATTCTTARAAATATTATCTGGTGAATTAGATTCTC
ARACAGGACATGTTTCATTAGGTAAAAATGAACGTCTAGCTGTTTTAAAACAGGACCACTATGCTTATGAAGATGAACGC
GTGCTTGATGTTGTAATTAARAGGTCACGAACGTCTTTATGAGGTTATGARAGAAAAAGATGAAATCTATATGAAGCCAGA
TTTCAGTGATGAAGATGGTATCCGTGCTGCTGAACTTGAAGGTGAATTTGCAGARATGAATGGTTGGAATGCTGAAGCTG
ATGCTGCTAACCTTTTATCTGGTTTAGGTATCGATCCAACTTTACACGATARARAAATGGCTGAATTAGARAACAACCAA
AAAATTAAAGTATTATTAGCGCAAAGTTTATTCGGTGAACCAGACGTACTATTACTGGATGAGCCTACTAACGGTCTCGA
TATTCCAGCAATCAGTTGGTTAGAAGATTTCTTAATTAACTTTGATAATACTGTTATCGTAGTATCGCATGACCGTCATT
TCTTAAATAATGTATGTACTCATATCGCTGATTTAGACT TCGGTARAATTARAGTTTATGTTGGTAACTATGATTTTTGG
TATCAATCTAGTCAGTTAGCTCAAARGATGGCTCAAGAACAAAACARGAANAAAGAAGAARAARTGAAAGAGTTACAGGA
CTTTATTGCACGTTTCTCAGCTAACGCTTCTAAATCTAAACAAGCAACAAGTCGTAAAAAACAACTTGAGARAATTGAAT
TAGATGATATTCAACCATCATCAAGAAGATATCCTTTCGTTAAATTCACGCCTGAGCGTGAGATTGGTAACGACTTATTA
ATCGTTCAAAATCTTTCTAAAACAATTGACGGCGAAAAAGTATTAGATAATGTATCATTCACAATGAATCCAAATGATAA
AGCGATTTTAATTGGAGATAGTGAAATTGCAAAAACAACATTACTTARAATATTAGCTGGCGAAATGGAACCAGACGAAG
GTTCATTTARATGGGGTGTTACTACATCATTAAGTTACTTCCCTARAGATAACTCAGAGTTCTTTGAGGGTGTAAATATG
AATCTCGTTGATTGGTTAAGACAATATGCTCCTGAAGATGAACAAACAGAARACATTTTTACGTGGTTTCTTAGGTCGTAT
GTTATTTAGTGGTGAAGAAGTTAAGAAAAARGCTAGTGTGCTTTCAGGTGGAGARAAAGTACGTTGTATGCTAAGTAAAA
TGATGTTATCAAGTGCGAATGTACTTTTACTTGACGAACCTACTAACCACTTAGACTTAGAAAGTATTACTGCTGTCAAT
GATGGTCTTARATCATTTARAGGTTCTATCATCTTTACTTCTTATGACTTCGAATTTATCAACACGATTGCAAACCGTGT
TATCGATTTAAATAAACAAGGCGGCGTTTCARAAGAAATTCCATATGAAGAATACTTGCAAGAAATCGGCGTTTTAARAT
AR

SEQ ID NO:35 polynucleotide sequence
ATGTTACAAGTAACTGATGTAAGTTTACGTTTTGGTGATCGTAAACTATTTGAAGATGTAAATATAAARATTTACAGAGGG
TAATTGTTATGGATTAATTGGTGCARATGGTGCTGGGARATCTACAT TCTTGAAGATTTTATCAGGCGARATTGATTCAC
AGACTGGTCATGTATCTCTAGGTAAAGATGAGCGTTTGGCTGTGTTAARACAAGATCATTTTGCTTATGARGATGAACGT
GTTTTAGATGTTGTGATTAAAGGACATGAACGTTTGTATCAAGTGATGARAGAGAAAGATGAAATTTATATGAAACCTGA
TTTCAGCGATGAGCACGGTATTCGCGCTGCAGAACT TGAAGGAGAATTTGCAGAAATGAACGGTTGGAATGCTGAAGCTG
ATGCTGCTAACTTATTATCAGGATTAGGCATAGAACCTGACTTACATGATAAARATATGTCTGAACTTGARARTAATCAA
AAAGTTAAGGTATTGTTAGCTCAAAGTTTATTTGGTGATCCTGACGTTCTTTTACTAGATGAGCCTACCAATGGTTTAGA
TATACCAGCAATAAGTTGGTTAGAAGACTTTTTAATTAATTTTGAAAATACTGTCATTGTCGTTTCGCATGACCGTCACT
TCTTAAATAATGTTTGTACTCATATTGCTGATTTAGACTTTGGCAAAATTAAACTTTATGTTGGTAACTATGATTTTTGG
TATCAATCAAGTCAATTAGCACARAARATGGCACAAGAACAAAATARGAAAAARGAAGAAAAAATGAAAGAGTTACAGGA
TTTCATCGCACGCTTCTCAGCARATGCTTCTAAATCTARACAGGCAACAAGTCGTAAGAAACAATTAGAAAARATTGAAT
TAGATGATATCCAGCCATCATCTCGTAGATACCCTTACGTGAAATTTACTCCTGAACGTGAAATTGGAAATGATTTACTT
ACAGTAGAAAATCTTTCTAAAACAATTGACGGCGAAAAAGTACTAGACAATGTTTCATTCACTATGAATCCTAATGATAA
AGCTATTTTAGTTGCTGATAGCGAAATTGCTAARACAACATTGTTAAAAATTTTAGCTGGAGAAATGGAACCAGATGAAG
GTACATTTAAATGGGGTGTAACGACATCTTTAAGTTACTTCCCTAAAGATAACTCTGAGT TCTTTGATGGTGTCGATATG
AATTTAGTTGAATGGTTACGTCAATACGCTCCAGAAGATGAACAARCTGAAACATTTTTACGTGGTTTCTTAGGTCGCAT
GTTATTTAGTGGTGAGGAAGTTAAGAAAAARGCAAGCGTGCTTTCAGGTGGAGAAAAAGTACGTTGCATGTTAAGTAAAR
TGATGTTATCAAGTGCTAACGTACTTTTACTTGATGAGCCAACAAACCATTTAGATTTGGAAAGTATCACTGCTGTAAAT
GACGGATTARAATCATTTAAAGGTTCTATCATCTTCACTTCTTATGATTTTGAATTTATTAATACAATCGCAAATCGAGT
GATTGACTTGAATCAAGCTGGTGCCCTTTCTAAAGAAGTACCTTATGAGGAATACTTACAAGAAATTGGTGTATTACAAA
ATAATTAA

SEQ ID NO:36 polynucleotide sequence

ATGCCAATTATTACAGATGTTTACGCTCGCGARGTCTTAGACTCTCGTGGTAACCCAACTGTTGAAGTAGAAGTATTAAC
TGAAAGTGGCGCATTTGGTCGTGCATTAGTACCATCAGGTGCTTCAACTGGTGAACACGAAGCTGT TGAATTACGTGATG
GAGACAAATCACGTTATTTAGGTAAAGGTGTTACTAAAGCAGTTGAAAACGTTAATGARATCATCGCACCAGARATTATT
GAAGGTGAATTTTCAGTATTAGATCAAGTATCTATTGATAARATGATGATCGCATTAGACGGTACTCCARACAAAGGTAA
ATTAGGTGCAAATGCTATTTTAGGTGTATCTATCGCAGTAGCACGTGCAGCAGCTGACTTATTAGGTCAACCACTTTACA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAGCAGTTACCAGTACCAATGATGAACATCGTTAATGGTGGTTCTCACTCAGATGCT
CCAATTGCATTCCAAGAATTCATGATTTTACCTGTAGGTGCTACAACGTTCARAGAATCATTACGTTGGGGTACTGAAAT
TTTCCACAACTTARAATCAATTTTAAGCAAACGTGGTTTAGAAACTGCAGTAGGTGACGAAGGTGGTTTCGCTCCTARAT
TTGAAGGTACTGAAGATGCTGTTGARACAATTATCCAAGCAATCGAAGCAGCTGGTTACAAACCAGGTGAAGAAGTATTC
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TTAGGATTTGACTGTGCATCATCAGAATTCTATGAAAATGGTGTATATGACTACAGTAAGTTCGAAGGCGAACACGGTGC
AAAACGTACAGCTGCAGAACAAGTTGACTACTTAGAACAATTAGTAGACAAATATCCTATCATTACAATTGAAGACGGTA
TGGACGAAAACGACTGGGATGGTTGGAAACAACTTACAGAACGTATCGGTGACCGTGTACAATTAGTAGGTGACGATTTA
TTCGTAACAAACACTGAAATTTTAGCAAAAGGTATTGAAAACGGAATTGGTAACTCAATCTTAATTAAAGTTAACCAAAT
CGGTACATTAACTGAAACATTTGATGCAATCGAAATGGCTCAAAAAGCTGGTTACACAGCAGTAGTTTCTCACCGTTCAG
GTGAAACAGAAGATACAACAATTGCTGATATTGCTGTTGCTACAAACGCTGGTCAAATTAAAACTGGTTCATTATCACGT
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATCGAAGATGAATTATTTGAAACTGCTAAATATGACGGTATCAA
ATCATTCTATARCTTAGATAAATAA

SEQ ID NO:37 polynucleotide sequence
ATGCCARTTATTACAGATGTTTACGCTCGCGAAGTCTTAGACTCACGTGGTAACCCAACAGTTGAAGTTGAAGTATTAAC
TGARAGCGGTGCTTTCGGACGTGCATTAGTACCTTCTGGTGCTTCTACTGGTGAACATGAAGCAGT TGAATTACGTGATG
CAGATAAATCACGTTATTTAGGTARAGGTGTGACTAAAGCGGTAGAAAATGTTAACGAAATGATCGCACCAGARATCGTT
GAAGGTGAATTTTCAGTTTTAGATCAAGTATCTATTGATAAAATGATGATTCAATTAGACGGTACACACAACAAAGGTAR
ATTAGGTGCAAATGCCATTTTAGGTGT TTCTATTGCCGTAGCTCGTGCAGCTGCTGACTTATTAGGTCAACCATTATATA
AATATTTAGGTGGATTTAATGGTAAACAATTGCCAGTACCTATGATGAATATTGTTAATGGTGGTTCTCACTCAGATGCA
CCARTTGCTTTCCAAGAGTTCATGAT TTTACCTGTAGGTGCTGAGTCATTCAAAGAATCATTACGTTGGGGTGCAGAAAT
CTTCCATARCCTTARATCAATCTTAAGTGAACGTGGTTTAGAAACTGCAGTAGGTGATGAAGGTGGTTTCGCTCOTAGAT
TTGARGGCACTGARGACGCTGTAGAAACTATTATTARAGCTATCGAAAAAGCAGGATACAAACCAGGTGAAGATGTATTC
TTAGGATTTGACTGTGCTTCT TCTGAATTCTATGAAAATGGTGTTTATGATTACACTAAATTCGAAGGTGAACACGGTGE
TAAACGTAGTGCAGCAGAGCAAGTTGACTACTTAGAAGAATTAATTGGTAAATATCCAATCATCACTATTGAAGATGGTA
TGGATGAARACGATTGGCAAGGTTGGAAACAATTAACTGATCGTATCGGTGATAAAGTTCAATTAGTTGGTGATGATTTA
TTCGTAACTAACACTGAAATTTTATCTAAAGGTATCGAACAAGGTATTGGTAACTCAATCTTAATCAAAGTAAACCAAAT
CGGTACATTAACTGAAACATTCGATGCTATTGAAATGGCTCAAAAAGCTGGATATACTGCGGTTGTATCTCACCGTTCTG
GTGAAACTGAAGATACTACAATTGCTGATATCGCAGTTGCTACAAATGCAGGCCAAATTAAAACAGGTTCATTATCTAGA
ACTGACCGTATTGCTAAATACAATCAATTATTACGTATTGAAGATGAATTATACGAAACAGCTAAATTTGAAGGAATTAA
ATCTTTCTACAATTTAGATAAATAA

SEQ ID NO:38 polynucleotide sequence
ATGAAAAAAATCGTTACAGCTACAATCGCTACAGCAGGACTTGCCACTATCGCATTTGCAGGACATGATGCACAAGCCGC
AGAACAAAATAACAATGGATATAATTCTAATGACGCTCAATCATACAGCTATACGTATACAATTGATGCACAAGGTAATT
ATCATTACACTTGGACAGGAAATTGGAATCCAAGTCAATTAACGCAAAACAACACATACTACTACAACAACTACAATACT
TATAGTTATAACAATGCATCTTACAATAACTACTATAATCATTCATATCAATACAATAACTATACAAACAATAGCCAAAC
AGCAACAAATAACTATTATACTGGTGGTTCAGGTGCAAGTTATAGCACAACAAGTAATAATGTTCATGTGACTACAACTG
CAGCGCCATCTTCAAATGGTCGTTCAATTTCTAATGGTTATGCATCAGGAAGTAACTTATATACTTCAGGACAATGTACT
TATTATGTATTTGATCGTGTTGGTGGGAAAATTGGTTCAACATGGGGTAACGCAAGTAATTGGGCTAACGCAGCTGCATC
ATCTGGCTATACAGTGAACAATACACCAAAAGTTGGTGCTATCATGCAAACAACACAAGGCTATTACGGTCATGTTGCTT
ACGTTGAAGGCGTTAACAGCAACGGTTCTGTTCGTGTTTCAGAAATGAACTATGGACATGGTGCTGGTGTGGTTACGTCT
CGTACAATTTCAGCAAACCAAGCAGGTTCATATAATTTCATTCATTAA

SEQ ID NO:39 polynucleotide sequence
ATGAAGAAAATCGCTACAGCTACTATCGCAACTGCAGGATTCGCTACAATCGCAATTGCATCAGGAAATCAAGCTCATGC
TTCTGAGCAAGATAACTACGGTTATAATCCAAACGACCCAACATCATATAGCTATACTTACACTATTGATGCACAAGGTA
ACTACCATTACACATGGAAAGGTAACTGGCATCCAAGTCAATTAAACCAAGATAATGGCTACTACAGCTATTACTACTAC
AATGGCTACAATAACTACAACAATTACAACAATGGTTATAGCTACAATAATTACAGCCGTTACAACAACTACTCAAATAA
TAATCAATCATATAACTACAATAACTATAATAGTTACAACACAAACAGCTACCGTACTGGTGGTTTAGGTGCAAGCTACA
GCACTTCAAGCAACAATGTTCAAGTAACTACAACTATGGCTCCATCATCAAATGGCCGTTCAATCTCAAGTGGTTATACT
TCAGGACGTAACTTATACACTTCTGGTCAATGTACATACTACGTATTTGATCGTGTAGGTGGTAAAATCGGTTCAACTTG
GGGCAATGCAAGTAACTGGGCTAACGCAGcTGCAAGAGCTGGTTACACAGTGAACAATACACCAAAAGCTGGTGCAATTA
TGCAAACAACTCAAGGTGCATACGGTCACGTTGCATACGTTGAAAGTGTTAACAGCAATGGTTCAGTAAGAGTTTCAGAA
ATGAACTATGGTTATGGCCCAGGTGTTGTAACTTCACGTACAATCTCAGCTAGCCAAGCTGCTGGTTATAACTTCATTCA
CTAA

SEQ ID NO:40 polynucleotide sequence

ATGAAAAAAATCGCTACAGCTACAATTGCAACTGCAGGAATCGCTACTTTCGCATTTGCACACCATGACGCACAAGCAGC
AGAACAAAATAATGATGGGTACAATCCAAACGACCCTTATTCATATAGCTACACTTACACAATCGATGCTGAAGGTAACT
ACCACTACACTTGGAAAGGTAACTGGAGTCCAGATCGTGTAAATACTTCATATAACTATAATAATTATAATAACTACAAC
TACTATGGTTACAATAACTATAGCAACTACAATAACTACAGTAATTACAACAATTACAACAACTATCAATCAAACAACAC
GCAATCACAAAGAACAACTCAACCGACTGGTGGTTTAGGCGCAAGCTATTCAACATCAAGTAGTAATGTTCACGTTACAA
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CAACTTCTGCGCCATCATCARACGETGTATCTTTATCAAACGCTCGCTCAGCATCTGGTAACTTATACACTTCAGGTCAA
TGTACATATTATGTATTTGACAGAGTAGGTGGCAARATCGGTTCAACGTGGGGTARCGCARACAACTGGGCAAACGCTGC
AGCACGTTCTGGTTACACAGTAAACAATTCGCCTGCTARAGGTGCAATCTTACAARACGTCACAAGGTGCATACGGACACG
TAGCATACGTTGAAGGTGTARACAGCAATGGTTCAATCAGAGTTTCAGARATGAACTACGGTCACGGTGCAGGTGTTGTC
ACTTCACGTACAATCTCTGCGAGCCAAGCTGCTTCATATAACTATATTCACTAA

SEQ ID NO:41 polynucleotide sequence
ATGAAAAAATTAGTACCTTTATTATTAGCCTTATTACTTCTAGTTGCTGCATGTGGTACTGGTGGTARACAAAGCAGTGA
TAAGTCAAATGGCAAATTAARAGTAGTAACGACGAATTCAATTTTATATGATATGGCTAARAATGTTGGTGGAGACAACG
TCGATATTCATAGTATTGTACCTGTTGGTCAAGATCCTCATGAATATGAAGTTARACCTARAGATATTARARAGTTAACT
GACGCTGACGTTATTTTATACAACGGATTAAATTTAGAGACTGGTAACGGTTGGTTTGAAAAAGCCTTAGAACAGGCTGE
TAAATCATTAAAAGATAAAAAAGTTATCGCAGTATCARAAGATGTTAAACCTATCTATTTAAACGGTGAAGAAGGCAACA
AAGATAAACAAGATCCACACGCATGGTTAAGTTTAGATAATGGTATTAAATACGTAAAAACAATTCAACAAACATTTATC
GATAACGACAAAAAACATAAAGCAGATTATGAAAAGCAAGGTAACARATACATTGCTCAATTGGAARAATTARATAATGA
CAGTAAAGACAAATTTAATGACATTCCAAAAGAACAACGTGCCATGATTACAAGTGAAGGTGCCTTCAAGTACTTCTCAA
AACRATACGGTATTACACCAGGTTATATTTGGGARATTAACACTGAAAAACAAGGTACACCTGAACARATGAGACAAGCT
ATTGAGTTTGTTAAAAAGCACAAATTAAAACACTTATTAGTAGAAACAAGTGTTGATAAGAAAGCAATGGAAAGTTTATC
TGAAGAAACGAAGAAAGATATCTTTGGTGAAGTGTACACAGATTCAATCGGTAAAGAAGGCACTAAAGGTGACTCTTACT
ACAAAATGATGAAATCAAATATTGARACTGTACACGGAAGCATGAAATAA

SEQ ID NO:42 polynucleotide sequence
GTGAARAAAATTCTCGCTTTAGCAATAGCATTTTTAATTATCCTTGCCGCATGTGGGAATCACAGTAACCATGAACATCA
CTCACATGAAGGAAARATTAAAAGTTGTAACTACAAACTCTATTCTCTATGACATGGTTAAACGTGTCGGTGGAARTAAGG
TCGATGTTCATAGCATCGTTCCAGTAGGACAAGACCCACATGAATATGAGGTTARACCTAARGATATTAAAGCATTAACA
GATGCTGACGTTGTATTTTATAACGGTTTAAACCTAGAAACTGGAAATGGTTGGTTTGAARAAGCACTTGACCAAGCAGG
ARARTCAACAAAAGATAAAARTGTGATAGCAGCATCAAATAATGTTARACCAATATACTTAAATGGTGAGGAAGGTAACA
AAAACARACAAGATCCACATGCATGGTTAAGTTTAGAGAATGGAATTAAATACGTAAAARCAATACARAAATCACTAGAR
CATCATGATAAAAAAGATAAGTCTACATATGAARAAACAAGGGAATGCATATATATCAARATTAGAAGAACTTAATAARGA
TAGTAAAMATAAATTTGATGACATACCCAAAAATCARCGTGCCATGATGACAAGTGAAGGTGCATTTARATATTTTGCTC
ARCAATTCGATGTTARACCAGGTTATATTTGGGAGATARACACAGAAAAACAAGGTACACCTGGTCARAATGAAACAAGCC
ATTAAATTTGTTAAAGATAATCATTTARAACATTTATTAGTCGAAACAAGCGTAGATAAAAAAGCTATGCAAAGTTTATC
AGAAGAAACTAAGARAGATATTTATGGTGARGTATTTACCGACTCTATAGGTARGGAAGGTACTARAGGTGACTCATACT
ATAAAATGATGAAATCTAATATTGATACAATACATGGTAGTATGAAATAA

SEQ ID NO:43 polynucleotide sequence
ATGAAAAAGACAATTATGGCATCATCATTAGCAGTGGCATTAGGTGTAACAGGTTACGCAGCAGGTACAGGACATCAAGC
ACACGCTGCTGAAGTAAACGTTGATCAAGCACACTTAGTTGACTTAGCGCATAATCACCAAGATCAATTAAATGCAGCTC
CAATCAAAGATGGTGCATATGACATCCACTTTGTAARAGATGGTTTCCAATATAACTTTACTTCAAATGGTACTACATGG
TCATGGAGCTATGAAGCAGCTAATGGTCARACTGCTGGTTTCTCAAACGTTGCAGGTGCAGACTACACTACTTCATACAA
CCAAGGTTCAGATGTACAATCAGTAAGCTACAATGCACAATCAAGTAACTCAAACGTTGAAGCTGTTTCAGCTCCAACTT
ACCATAACTACAGCACTTCAACTACTTCAAGTTCAGTGAGATTAAGCAATGGTAATACTGCAGGTGCTACTGGTTCATCA
GCAGCTCAAATCATGGCTCAACGTACTGGTGTTTCAGCTTCTACATGGGCTGCAATCATCGCTCGTGAATCAAATGGTCA
AGTABATGCTTACAACCCATCAGGTGCTTCAGGTTTATTCCAAACTATGCCAGGTTGGGGTCCGACARACACTGTTGACC
AACAAATCAACGCAGCTGTTAAAGCATACAAAGCACAAGGTTTAGGTGCTTGGGGATTCTAA

SEQ ID NO:44 polynucleotide sequence
ATGAAAAARACAGTTATCGCTTCTACATTAGCAGTATCTTTAGGAATTGCAGGTTACGGTTTATCAGGACATGARGCACA
CGCTTCAGAAACTACAAACGTTGATAAAGCACACTTAGTAGATTTAGCACAACATARTCCTGAAGAATTAAATGCTARAC
CAGTTCAAGCTGGTGCTTACGATATTCATTTCGTAGACAATGGATACCAATACAACTTCACTTCAAATGGTTCTGAATGG
TCATGGAGCTACGCTGTAGCTGGTTCAGATGCTGATTACACAGAATCATCATCAAACCAAGAAGTAAGTGCAAATACACA
ATCTAGTAACACAAATGTACAAGCTGTTTCAGCTCCAACTTCTTCAGARAGTCGTAGCTACAGCACATCAACTACTTCAT
ACTCAGCACCAAGCCATAACTACAGCTCTCACAGTAGTTCAGTAAGATTATCAAATGGTAATACTGCTGGTTCTGTAGGT
TCATATGCTGCTGCTCAAATGGCTGCACGTACTGGTGTATCTGCTTCAACATGGGAACACATCATTGCTAGAGARTCAAA
TGGTCAATTACATGCACGTAATGCTTCAGGTGCTGCTGGATTATTCCAAACTATGCCAGETTGGGGTTCARCTGGTTCAG
TAAATGATCAAATCAATGCCGCTTATAAAGCATATARAGCACAAGGTTTATCTGCTTGGGGTATGTAR

SEQ ID NO:45 polynucleotide sequence
GTGAATTATCGTGATAAAATTCAAAAGTTTAGTATTCGTAAATATACAGT TGGTACATTTTCAACTGTCATTGCGACATT
GGTATTTTTAGGATTCAATACATCACAAGCACATGCTGCTGARACAAATCAACCAGCAAGCGTGGTTARACAGAAACAAC
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AAAGTAATAATGAACAGACTGAGAATCGAGAATCTCAAGTACAAAATTCTCARAATTCACAAAATAGTCAATCATTATCC
GCTACTCATGAARRATGAGCAACCAARATAATAGTCAAGCTAATTTAGTAAATCAAAAAGTAGCGCAATCATCTACTACTAA
TGATGAACAACCAGCATCTCAARAATGTAAATACARAGARAGATTCGGCAACGGCTGCGACAACACAACCAGATAAAGAAG
AAAGTAAGCATAAACAAAACGAAAGTCAATCTGCTAATAAAAATGGARACGACAATAGAGCGGCTCATGTAGAAAATCAT
GAAGCAAATGTAGTAACAGCTTCAGATTCATCTGATAATGGTAACGTACAACATGACCGAANTGAATTACAAGCATTTTT
TGATGCAAATTATCATGATTATCGCTTTATTGACCGTGAARRATGCAGATTCTGGCACATTTAACTATGTAARAGGCATTT
TTGACAAGATTAATACTTTATTAGGCAGTAATGATCCAATTAACAATAAAGACTTGCAACTTGCATACAAAGAATTGGAA
CAAGCTGTTGCTTTAATTCGTACAATGCCTCAACGTCAACAAACTAGCCGTCGATCAAACAGAATTCARACGCGTTCTGT
TGAGTCTAGAGCTGCAGAGCCTAGATCAGTATCAGACTATCAARATGCAAATTCATCATATTATGTTGAARATGCTAATG
ATGGTTCAGGATATCCTGTAGGTACATATATCAATGCTTCTAGTAAAGGGGCGCCATATAATTTACCAACTACACCATGG
AATACATTGAAGGCCTCTGACTCAAAGGAAATTGCTCTTATGACAGCGARACAAACTGGAGATGGCTACCAATGGGTTAT
TAAGTTTAATARAGGACATGCTCCACATCAAAATATGATTTTCTGGTTTGCATTACCAGCAGACCAAGTGCCAGTAGGAA
GAACTGACTTTGTAACAGTTAATTCAGATGGAACAAATGTACAATGGAGTCATGGAGCAGGAGCAGGTGCAAATARACCA
CTTCAACAAATGTGGGAATATGGAGTARATGATCCTGATCGTTCACATGACTTTAAAATAAGAAATAGARGTGGCCAAGT
AATATATAGCTGGCCAACTGTCCATGTTTATTCTTTAGAAGATTTATCTAGAGCGAGTGATTATTTTAGTGAAGCTGGAG
CGACACCTGCTACTAAAGCATTTGGTAGACAAAATTTTGAATATATTAATGGTCARAAACCTGCTGAATCACCGGGTGTT
CCTAAAGTTTATACTTTCATCGGTCAAGGTGATGCAAGTTATACAATTTCATTTAAAACACAAGGTCCAACTGTTARATAA
ATTGTATTATGCAGCAGGTGGGCGTGCTTTAGAGTACAATCAATTATTTATGTACAGTCAACTATACGTCGAATCAACGC
AAGACCATCAACAACGTCTTAATGGTTTAAGACAAGTGGTTAATCGTACATATCGCATAGGTACAACTARACGTGTAGAA
GTGAGTCAAGGAAATGTACAAACGAAAAAGGTATTAGAAAGTACAARCCTAAATATAGATGATTTTGTTGATGATCCTTT
AAGTTATGTTAAGACGCCGAGTAATAAAGTGTTAGGTTTTTACCCAACTAATGCARATACTAACGCTTTTAGACCGGGGG
GCGTTCAAGAATTARATGAATATCAATTAAGTCAATTATTTACTGATCARAAATTACAAGAAGCAGCAARGAACTAGAAAC
CCAATAAGATTAATGATTGGTTTCGACTATCCTGATGGTTATGGTAATAGTGAAACTTTAGTTCCTGTTAACTTAACGGT
ATTACCTGAAATCCAACATAATATTARATTCTTTAAARATGACGATACTCAARAATATTGCTGAAARACCATTTTCAAAAC
AAGCTGGGCATCCAGTTTTCTATGTATATGCAGGTAACCAAGGGARTGCTTCCGTGAATTTAGGTGGTAGCGTAACATCT
ATTCAACCATTACGTATTAATTTAACAAGTAATGAGAATTTTACAGATAAAGATTGGCARATTACAGGTATTCCGCGTAC
ATTACACATTGAARAACTCGACAAATAGAACTAATAATGCTAGAGAACGTAACATTGAACTTGTTGGTAATTTATTACCAG
GGGATTACTTTGGTACGATACGTTTTGGACGTARAGAACAATTATTTGAAATTCGTGTTARAACCACATACACCAACAATT
ACAACGACAGCTGAGCAATTAAGAGGTACAGCATTACAARAAGTGCCTGTTAATATTTCGGGAATACCGTTGGATCCATC
GGCATTGGTTTATTTAGTTGCACCAACARATCAAACTACGAATGGTGGTAGTGAGGCAGATCARATACCATCTGGTTATA
CGATACTTGCGACTGGTACACCTGATGGGGTGCATAATACAATTACTATACGACCGCAAGATTATGTTGTATTCATACCA
CCTGTAGGTAAACAAATTAGAGCAGTAGTTTATTATAATAAAGTAGTTGCATCTAATATGAGTAATGCTGTTACTATTTT
GCCAGATGACATTCCACCAACAATCAATAATCCTGTTGGAATAAATGCCAAATACTATCGAGGCGACGAAGTCAACTTTA
CAATGGGAGTCTCTGATAGACATTCTGGTATAAAAAATACAACTATTACTACTTTGCCAAGTGGTTGGACATCARATTTA
ACTARATCCGACAACAAARRCGGCTCATTAGCTATTACAGGTAGAGTCTCTATGAATCAGGCATTTARCAGTGATATTAC
ATTTAAAGTATCAGCGACAGACAATGTCAATAATACGACAARATGATAGTCAATCTAARCATGTGTCAATTCATGTAGGTA
AAATTAGTGAAGATGCTCATCCGATTGTATTAGGAAATACTGAGAAAGTTGTAGTAGTCAATCCCGACTGCTGTATCTAAT
GATGAAAAGCAAAGCATAATTACTGCCTTTATGAATAARAARACCARAATATAAGAGGATATTTAGCATCRACTGATCCAGT
AACTGTCGATAATAATGGTAARCGTCACATTACATTACCGTGATGGCTCATCAACAACGCTTGATGCTACAAATGTGATGA
CATACGAACCAGTTGTGAAATCTGAATATCAAACTGCCAATGCTGCTARAACAGCAACGGTAACGATTGCTAAAGGACAA
TCATTTAATATTGGTGATATTAAACAATATTTTACTTTAAGTAATGGACAAGCTATTCCAAATGGCACATTTACARATAT
TACATCTGATAGAACTATTCCAACTGCACAAGAAGTTAGTCAAATGAATGCAGGTACGCAGTTATATCATATAGTTGCTT
CAAATGCATATCATAARGACACTGAAGATTTCTATATTAGTTTAAARAATCGTTGATGTGAAACAACCTGAAGGCGATCAA
CGTGTCTATCGTACGTCAACATATGATTTAACCACTGATGAAATCTCAAARAAGTAARACAAGCTTTTATTAATGCARATAG
AGATGTAATTACGCTTGCCGRAAGGTGATATTTCAGTTACAAATACACCTAATGGTGCTAATGTAAGTACTATTACAGTAA
ATATTAATARAGGTCGATTAACGARATCATTCGCGTCTAACCTAGCTAATATGAATTTCTTGCGTTGGGTTAATTTCCCA
CAAGATTATACAGTGACATGGACGAATGCAAAAATTGCAAACAGACCAACAGATGGTGGTTTATCATGGTCCGATGACCA
TAAATCTTTAATTTATCGTTATGATGCTACATTAGGCACACAAATTACAACTAATGATATTTTAACGATGCTAAAAGCGA
CTACTACAGTGCCTGGATTGCGTAATAATATTACTGGTAATGARAAAGCACAAGCAGAAGCAGGTGGAAGACCAANCTAT
AGAACAACTGGTTATTCACAATCAAATGCGACARCTGATGGTCAACGTCAATTTACGTTGAATGGTCAAGTGATTCARAT
ATTAGACATCATCAACCCTTCARACGGTTATGGTGGGCAACCTGTTACARATTCARATACTCGTGCAAACCATAGTAACT
CAACTGTTGTTAACGTARACGAACCGGCAGCTAATGGTGCTGGCGCATTTACAATTGACCACGTTGTAAAAAGTAATTCT
ACACATAATGCAAGTGATGCAGTTTATAAAGCGCAGTTATACTTAACGCCATATGGTCCARAACAATATGTTGAACATTT
AAATCAAAATACAGGAAATACTACTGACGCTATTAACATTTATTTTGTACCAAGTGACTTAGTGAATCCAACARATTTCAG
TAGGTAATTACACTAATCATCAAGTGTTCTCAGGTGARACATTTACAAATACGATTACAGCGAATGATAACTTTGGTGTG
CAATCGGTAACTGTACCAAATACATCACAAATTACAGGTACTGTTGATAATAACCATCAACATGTTTCTGCAACGGCACC
AAATGTGACATCAGCAACTAGTAAGACAATCAATTTATTAGCARCTGATACAAGTGGTAATACAGCTACAACTTCATTCA
ATGTAACAGTGARACCTTTGCGTGATARATATCGAGTTGGTACTTCATCAACGGCTGCTAATCCTGTTAGAATTGCCAAT
ATTTCGAATAATGCGACAGTATCACAAGCTGATCAAACGACAATTATTAATTCGTTAACGTTTACAAGTAATGCACCAAA
TAGAAACTATGCAACAGCAAGCGCAAATGAAATCACTAGTAAAACAGTTAGTAATGTCAGTCGTACTGGAAATAATGCCA
ATGTCACAGTAACTGTTACTCATCAAGATGGAACAACATCAACAGTGACTGTACCTGTAAAGCATGTCATTCCAGAAATC
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GTTGCACATTCGCATTACACTGTACAAGGCCAAGACTTCCCAGCAGGTAATGGTTCTAGTGCAGCAGATTACTTTAAGTT
ATCTAATGGTAGTGCCATTCCAGATGCAACGATTACATGGGTARGTGGACAAGCGCCAAATARAGATAATACACGTATTG
GTGAAGATATAACAGTAACTGCACATATCTTAATTGATGGCGARACAACGCCGATTACGAARACAGCAACATATAAAGTA
GTAAGAACTGTACCGARACATGTCTTTGAAACAGCCAGAGGTGTTTTATACCCAGGTGTTTCAGATATGTATGATGCGAA
ACAATATGTTAAGCCAGTAAATAATTCTTGGTCGACAAATGCGCAACATATGAATTTTCAATTTGTTGGAACATATGGTC
CTAACAARGATGTTGTAGGTATATCAACGCGTCTTATTAGAGTGACTTATGATAATAGACARACTGAAGATTTAACTATT
TTATCTAAAGTTAAACCTGACCCACCAAGAATTGACGCAAACTCTGTGACATATARAGCAGGTCTTACAAACCRAAGARAT
TAAAGTTAATAACGTATTAAATAARCTCGTCAGTAAAATTATTTAARGCAGATAATACACCATTARATGTCACAAATATTA
CTCATGGTAGTGGTTTTAGTTCGGTTGTGACAGTAAGTGACGCGTTACCARATGGCGGAATTAAAGCARAATCTTCAATT
TCAATGRACAATGTGACGTATACGACGCARGACGAACATGGTCAAGTTGTTACAGTAACAAGAAATGAATCTGTTGATTC
AAATGATAGTGCTTCTGTTACAGTAACACCACAATTACAAGCAACTACTGAAGGCGCTGTATTTATTAARAGGTGGCGACG
GTTTTGATTTCGGTCATGTAGAACGATTTATTCAARAATCCGCCACATGGGGCAACGGTCGCATGGCATGATAGTCCAGAT
ACATGGAAGAATACAGTCGGCAACACACATAAARACTGCGGTTGTAACATTACCTAGTGGTCAAGGTACGCGTAATGTTGA
AGTTCCAGTCAAAGTTTATCCAGTTGCTAATGCTAAGGCGCCATCACGTGATGTGARAGGTCAARATTTGACACATGGTA
CAAACGCTATTGATTACATTACATTTGATCCAAATACTAATACGAATGGTATTACAGCAGCATGGGCAAATAGACAACAA
CCAAATAACCAGCAAGCAGGCGTTCAACATTTAAATGTCGATGTCACATATCCAGGTATTTCAGCTGCTAARCGAGTTCC
TGTAACTGTGAACGTATATCAATTTGAATTCCCTCARACTACTTATACAACAACAGTTGGTGGCACTTTAGCAAGTGGTA
CGCAAGCATCAGGATATGCACATATGCARAACGCTTCAGGTTTACCAACAGATGGATTTACGTATAARTGGAATCGTGAT
ACTACGGGTACAAACGATGCAAACTGGGCAGCAATGAATAAACCAAATACTGCACAAGTCGTTAATGCAARATATGATGT
CATCTATAATGGACATACATTTGCAACATCTTTACCAGCGAAATTTGTAGTAARAGATGTTCAACCAGCGAAACCAACTG
TCACTGAAACAGCGGCAGGAGCGATTACARATTGCACCTGGTGCGAACCAARCAGTCAATACTCATGCTGGTAATGTTACG
ACATATGCTGACAAATTAGTTATTAAACGTAATGGAAATGTTGTAACGACATTTACACGTCGTAATAATACGAGCCCATG
GGTGAAAGAAGCATCAGCAGATAATGTAACAGGTATTGTTGGAACTAATAATGGTATTACTGTGGCAGCAGGTACTTTCA
ATCCTGCTGATACAATTCAAGTTGTTGCAACACAAGGTAGTGGCGAAACAATCAGTGACGAGCAACGTAGTGATGATTTC
ACAGTTGTCGCACCACAACCGAACCAAGCGACTACGAAAATTTGGCARAATGGTCATATTGATATCACGCCTAATAATCC
ATCAGGACATTTAATTAATCCAACACAAGCAATGGATATTGCTTACACTGAAAAAGTGGGTAATGGTGCAGAACATAGTA
AGACAATTAATGTTGTTCGTGGTCAAAATAATCAATGGACAATTGCGAATAAGCCTGACTATGTAACGTTAGATGCACAA
ACTGGTAAAGTGACGTTCAATGCCAATACTATAAAACCADATTCATCAATCACAATTACTCCGAAAGCAGGTACAGGTCA
CTCAGTAAGTAGTAATCCAAGTACATTAACTGCACCGGCAGCTCATACTGTCAACACAACTGAAATTGTGARAGATTATG
GTTCRAAATGTAACAGCAGCTGAAATTAACAATGCAGTTCAAGTTGCTAATAAACGTACTGCAACGATTAAAAATGGCACA
GCAATGCCTACTAATTTAGCTGGTGGTAGCACAACGACGATTCCTGTGACAGTAACTTACAATGATGCTAGTACTGAAGA
AGTACAAGAGTCCATTTTCACARAAGCGGATAAACGTGAGTTAATCACAGCTAAAAATCATTTAGATGATCCAGTAAGCA
CTGAAGGTAAAAAGCCAGGTACAATTACGCAGTACAATAATGCAATGCATAATGCGCAACAACARAATCAATACCGCGARA
ACAGAAGCACAACAAGTGATTAATAATGAGCGTGCAACACCACAACAAGTTTCTGACGCACTAACTAAAGTTCGTGCAGC
ACAAACTAAGATTGATCAAGCTAAAGCATTACTTCAARATARAGAAGATAATAGCCAATTAGTAACGTCTAAAAATAACT
TACAAAGTTCTGTGAACCAAGTACCATCAACTGCTGGTATGACGCAACAAAGTATTGATAACTATAATGCGAAGAAGCGT
GAAGCAGAAACTGAAATAACTGCAGCTCAACGTGTTATTGACAATGGCGATGCAACTGCACAACAAATTTCAGATGAAAR
ACATCGTGTCGATAACGCATTAACAGCATTARACCARGCCGARACATGATTTAACTGCAGATACACATGCCTTAGAGCAAG
CAGTGCAACAATTGAATCGCACAGGTACAACGACTGGTAAGAAGCCGGCAAGTATTACTGCTTACAATAATTCGATTCGT
GCACTTCAAAGTGACTTAACAAGTGCTAAAAATAGCGCTAATGCTATCATTCAGAAGCCAATAAGAACAGTGCAAGAGGT
ACAATCTGCGTTAACAAATGTAAATCGTGTCAATGAGCGATTARCGCAAGCAATTAATCAATTAGTACCTTTAGCTGATA
ATAGTGCTTTAAGARCTGCTAAGACGAAACTTGATGAAGAAATCAATAAATCAGTAACTACTGATGGTATGACACAATCA
TCAATCCAAGCATATGAARAATGCTAAACGTGCAGGTCAAACAGAARACAACAAATGCACAAAATGTTATTAACAATGGTGA
CGCGACAGACCAACAAATTGCCGCAGAAARAACAABRAGTAGAAGAARAATATAATAGCTTAAAACAAGCAATTGCTGGAT
TAACACCAGACTTGGCACCATTACAAACTGCAARARACTCAGTTGCAAAATGATATTGATCAGCCAACGAGTACGACTGGT
ATGACAAGCGCATCTGTTGCTGCATTTAATGACAAACTTTCAGCAGCTAGAACTAAAATTCAAGAAATTGATCGCGTACT
AGCATCTCATCCAGATGTAGCAACGATTCGTCAARACGTGACAGCAGCGAATGCTGCTAAAACAGCACTTGATCAAGCGC
GCAATGGCTTAACAGTCGATAAAGCACCTTTAGAAAATGCGARAAATCAACTACAACATAGTATTGATACGCARACAAGT
ACAACTGGTATGACACAAGACTCTATAAATGCATACAATGCGAAGTTAACAGCTGCACGTAATAAGGTTCARCAAATCAR
TCAAGTATTAGCAGGTTCACCTACTGTAGATCAAATTAATACAAATACGTCTGCAGCAAATCAAGCGAAATCTGATTTAG
ATCATGCACGTCAAGCGTTAACACCAGATAAAGCGCCGCTTCAAAATGCGAARACGCAATTAGAACARAGCATTAATCAR
CCAACAGATACAACAGGTATGACAACCGCTTCGTTAAATGCATACAACCAAAAATTACAAGCAGCACGTCARARGTTAAC
TGAAATTAATCAAGTGTTGAATGGCARCCCAACTGTCCAAAATATCAATGATAAAGTGGCAGAGGCAAACCAAGCTAAGG
ATCAATTAAATACAGCACGTCAAGGTTTAACATTAGATAGACAGCCAGCGTTAACARCATTACATGGTGCATCTAACTTA
ARACCAAGCACAACAAAATAATTTCACGCAACAAATTAATGCTGCTCAAAATCATGCTGCGCTTGAAACAATTAAGTCTAA
CATTACGGCTTTAAATACTGCGATGACGAAATTAAAAGACAGTGTTGCGGATAATAATACAATTAAATCAGGTCAARATT
ACACTGACGCAACACCAGCTAATARACAAGCCTATGATAATGCAGTTAATGCGGCTAAAGGTGTCATTGGAGARRACGACT
AATCCAACGATGGATGTTAACACAGTGAACCAAAAAGCAGCATCTGTTARATCGACGAAAGATGCTTTAGATGGTCAACA
AAACTTACAACGTGCGAAAACAGARGCAACAAATGCGATTACGCATGCAAGTGATTTAAACCAAGCACARAAGAATGCAT
TAACACAACAAGTGAATAGTGCACAAAACGTGCAAGCAGTAAATGATATTAAACAAACGACTCAARGCTTARATACTGCT
ATGACAGGTTTAAAACGTGGCGTTGCTAATCATAACCAAGTCGTACARAGTGATAATTATGTCAACGCAGATACTAATARA
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GAAADATGATTACAACAATGCATACAACCATGCGAATGACATTATTAATGGTAATGCACAACATCCAGTTATAACACCAA
GTGATGTTAACAATGCTTTATCAAATGTCACAAGTAARGAACATGCATTGAATGGTGAAGCTAAGTTAAATGCTGCGAAA
CAAGAAGCGAATACTGCATTAGGTCATTTAAACARATTTAAATAATGTACAACGTCARAACTTACAATCGCAAATTAATGG
TGCGCATCAAATTGATGCAGTTAATACAATTAAGCAAAATGCAACAAACTTGAATAGTGCAATGGGTAACTTAAGACAAG
CTGTTGCAGATAAAGATCAAGTGAAACGTACAGAAGATTATGCGGATGCAGATACAGCTAAACAAAATGCATATARCAGT
GCAGTTTCAAGTGCTGAAACAATTATTAATCAAACAGCTAATCCGACAATGTCTGTTGATGATGTTAATCGTGCAACTTC
AGCTGTTACTACTAATAAAAATGCATTAAATGGTGATGARAAAATTAGTACAATCTAAAACAGATGCTGCARGAGCAATTG
ATGCATTACCACATTTAAATAATGCACAARAAGCAGATGTTAAATCTAAAATTAATGCTGCATCAAATATTGCTGGTGTA
BATACCGTTAAACAACAAGGTACAGATTTARATACAGCGATGGGTAACTTGCAGGGTGCAATCAATGATGAACAAACGAC
GCTTAATAGTCAARAATTATCAAGATGCGACACCTAGTAAGAAAACAGCATACACAAATGCGGTGCAAGCTGCGAARAGATA
TTTTAAATABATCAAATGGTCAAAATARAACGAARGATCAAGTTACTGAAGCGATGAATCAAGTGAATTCGGCTAARAAT
AACTTAGATGGTACGCGTTTATTAGATCAAGCGAAGCAAACAGCGAAACAGCAGTTAAATAATATGACGCATTTAACAAC
TGCACAAAAAACGAATTTAACARATCAAATTAATAGTGGTACTACTGTTGCTGGTGTTCATACGGTTCAATCAAATGCCA
ACACATTAGATCAAGCGATGAATACGTTAAGACARAGTATTGCTAACAATGATGCGACTARAGCAAGTGAAGATTACGTA
GATGCTAATAATGATAAGCAAACAGCATATAACAACGCGGTAGCTGCTGCTGAAACGATTATTAATGCGAATAGTAATCC
AGAAATGAATCCAAGTACGATTACACAAAAAGCAGAGCAAGTGAATAGTTCTAARACGGCACTTAACGGTGATGAAAACT
TAGCTACGGCAAAACAAAATGCGARAAACGTACTTAAACACATTAACGAGTATTACAGATGCTCARARGAACAATTTGATT
AGTCAAATTAGTAGTGCGACAAGAGTGAGTGGTGTTGATACTGTARAAACAAAATGCACAACATTTAGATCAAGCTATGGC
TAACTTACAAAATGGTATTAACAACGAATCTCAAGTGAAATCATCTGAGARATATCGTGATGCTGATACARATAAACAAC
ARGAGTATGATAATGCTATTACTGCAGCGAARAGCGATTTTARATAAATCGACAGGTCCAAACACTGCGCAAAATGCAGTT
GAAGCAGCATTGCAACGTGTTAATACTGCGAAAGATGCATTGAATGGTGATGCAAAATTAATTGCAGCTCAAARACGCAGC
GAAACAACATTTAGGTACTTTAACGCATATCACTACAGCACAACGCAATGATTTAACAAATCAAATTTCA

SEQ ID NO:46 polynucleotide sequence

ATGGGTAACTTACAAACGGCTATCAACGATAAGTCAGGAACATTAGCGAGCCAAAACTTCTTGGATGCTGATGAGCAAAA
ACGTAATGCTTACAATCAAGCTATATCAGCTGCCGAAACCATTTTAAATAAACARACTGGACCGAATACAGCGAAAACAG
CGGTTGAACAAGCACTTAATAATGTTAATAGTGCGAAACATGCATTAAATGGTACGCAARACTTAAATAATGCGAARCAR
GCAGCGATTACAGCAATTAATGGCGCATCTGATTTARATCAARARCAARAAGATGCATTAAAAGCACAAGCTAATGGTGC
TCAACGCGTATCTAATGCARATGATGTACAACGTAATGCGACTGAACTGAACACGGCAATGGGTCAATTACAACATGCCA
TCGCAGATAAGACGARTACGTTAGCAAGCAGTAAATATGTCAACGCCGATAGCACTAAACAAAATGCTTACACAACTARA
GTTACCAATGCTGAACATATTATTAGCGGTACGCCAACGGTTGTTACAACACCTTCAGAAGTAACAGCTGCAGCTAATCA
AGTAAACAGCGCGAAACAAGAATTAAATGGTGACGAAAGATTACGTGTTGCARAACAARRCGCCAATACTGCTATTGATG
CATTAACGCAATTAAATACTCCTCAAAAAGCTAARATTAAAAGAACAAGTGGGACAAGCCAATAGATTAGAAGACGTACAA
TCTGTTCAAACAAATGGACAATCATTGAACAATGCAATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCTAACGARACAACAGTCAA
AGCAAGTCAARACTATACAGACGCAAGTCCGAATAACCAATCAACATATARTAGCGCTGTGTCARATGCGAAAGGTATCA
TTAATCAAACTAACAATCCAACTATGGATACTAGTGCGATTACCCAAGCTACAACACAAGTGAATAATGCTAAAAATGGT
TTARACGGTGCTGAAAACTTAAGAAATGCACAAAACACTGCTAAGCAAAACTTAAATACGT TATCACACTTAACAAATAA
CCAAAAATCTGCAATCTCATCACARATTGATCGTGCAGGTCATGTGAGTGAGGTAACAGCTGCTARAAATGCAGCAACTG
AGTTAARACGCGCAAATGGGCAACTTGGAACARAGCTATCCATGATCAAAACACAGTTAAACAAGGTGTTAACTTCACTGAT
GCAGATAAAGCTARACGTGATGCTTATACAAATGCGGTAAGCAGAGCAGAAACAATTCTGAATAAAACGCAAGGTGCAAA
TACGTCTAAACAAGATGTTGAAGCGGCTATTCAAAATGTTACAAGTGCTAAAAATGCATTGAATGGTGATCAAAACGTTA
CAARTGCGAAGAATGCAGCTAAAAATGCATTAAATAACTTAACGTCAATTAATAATGCACARAAACGTGACTTAACAACT
AMAATTGATCAARGCAACAACAGTAGCTGGTGTTGAAGCGGTATCTAATACAGGTACACAATTGAATACAGCGATGGCTAA
CTTGCAAAATGGTATTAATGATAAAGCGAATACTTTAGCGAGCGAAAACTATCATGATGCTGATTCAGATAAGAARACTG
CTTATACTCAAGCCGTTACGAACGCAGAARAATATTTTARATAAAAATAGTGGATCAAATTTAGATAAAGCTGCCGTTGAA
AACGCGTTGTCACAAGTGACARATGCGAARAGGTGCCCTAAATGGTARCCATAATTTAGAGCAAGCTAAATCAAATGCAAA
CACTACTATAAACGGCCTTCAACATTTAACAACAGCACAAARAGATAAATTGAAACAACAAGTGCAACAAGCACAARATG
TTGCAGGTGTAGATACTGTTAAATCAAGTGCCAACACAT TAAATGGTGCTATGGGTACGTTARGAAATAGCATACAAGAT
AACACAGCTACGAAAARTGGCCARAACTATCTTGATGCTACAGAACGTAACAAAACAAACTATAACAATGCTGTTGATAG
TGCTAATGGTGTCATTAATGCAACAAGCARTCCAAATATGGATGCTAATGCAATTAACCAAATCGCTACACAAGTGACAT
CAACGAAAAATGCATTAGATGGTACACATAATTTAACGCARGCGARACAAACAGCAACAAATGCCATCGATGGTGCTACT
AACTTAAATAAAGCGCAAAAAGATGCGTTAAAAGCACAAGT TACAAGTGCGCAACGTGTTGCAAATGTAACAAGTATCCA
ACAAACTGCAAATGAACTTAATACAGCTATGGGTCAATTACAACATGGTATTGATGATGAARATGCAACAAAACAARACTC
AAAAATATCGTGACGCTGAACARAGTAAGAAAACTGCTTATGATCAAGCTGTAGCTGCTGCGAAAGCAATTTTAAATAAA
CAAACAGGTTCCAATTCAGATAAAGCAGCAGTTGACCGTGCATTACAACAAGTAACAAGTACGAAAGATGCATTGAATGG
GGATGCTAAACTGGCAGAAGCGAAAGCGGCAGCTAGACAAAACTTAGGTACTTTAAACCATATTACGAATGCACAACGTA
CTGCGTTAGAAGGTCAAATCAATCAAGCGACGACTGTTGATGGCGTTAATACTGTARARACAAATGCCAATACATTAGAC
GGCGCTATGAATAGCTTACAAGGTGCAATCAATGATAAAGATGCGACATTAAGAAATCAAAATTATC TTGATGCAGATGA
ATCAAAACGARATGCATATACGCAAGCTGTCACAGCGGCTGAAGGCATTTTAAATARACAAACAGGTGGTAACACATCTA
AAGCAGACGTTGATAATGCATTAAATGCAGTTACAAGAGCGAARGCGGCTTTARATGGTGCTGAARACTTAAGAAATGCG
AAAACTTCAGCAACAAATACGATTAATGGTTTACCTAACTTAACACAATTACAAARAGACAACTTGAAGCATCAAGTTGA
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ACAAGCGCAAAATGTAGTTGGTGTAAATGGTGTTAAAGATAAAGGTAATACATTAAATACTGCCATGGGTGCATTACGTA
CARGTATCCARAATGATAATACGACGAAAACAAGTCAAAATTATCTTGATGCATCTGATAGCAACAAARATAATTACAAT
ACTGCTGTAAATAATGCAAATGGTGTTATTAATGCAACGAACAATCCARAATATGGATGCTAATGCGATTAATGACATGGC
ARATCAAGTCAATACAACARAAGCAGCGTTAAATGGTGCACAAAACTTAGCTCAAGCTAAAACAAATGCGACGAACACAA
TTAACAACGCGCAAGACTTARACCAARAACAAAAAGATGCATTAAAAACACAAGTTAACAATGCACAACGTGTATCTGAT
GCAAATAACGTTCAACATACAGCTACTGAATTGAACGGTGCGATGACAGCACT TAAAGCAGCTATTGCGGATAAAGAAAG
AACAAAAGCAAGCGGTAATTATGTCAATGCTGATCAAGARAAACGTCAAGCGTATGATTCAAAAGTGACTAACGCTGARA
ATATCATTAATGGTACACCAAATGCGACATTAACAGTCAATGACGTAAATAGTGCGGCATCACAAGTCAATGCGGCTARA
ACAGCATTAAATGGTGATAACAACTTACGTGTAGCGARAGAGCATGCTAACAATACAATTGACGGCTTAGCACAATTGAR
TAATGTACAARARGCAAAATTAARAAGAACAAGTTCAAAGTGCRACTACATTAGATGGTGTTCAAACTGTTARAAATAGTT
CTCAAACGTTGAATACAGCGATGAAAGGCTTAAGAGATAGTATTGCGAATGAAGCAACGATTARAGCAGGTCAARAACTAC
ACTGACGCAAGTCCAAATAATCGTAACGAGTACGACAGCGCAGTTACTGCAGCAAAAGCAATCATTAATCARACATCGAA
CCCARCGATGGAACCARATACTATTACGCARAGCAACATCACAAGTGACAACTAAAGARCATGCATTARATGGTGCGCAAA
ACTTAGCTCAAGCTAAGACAACAGCGAAAAACAACTTGAATAACTTAACATCAATTAACARATGCACAAAMAGATGCGTTA
ACGCGTAACATTGATGGTGCAACTACAGTAGCTGGTGTARATCARGAAACTGCAAAAGCAACAGAATTAAATAACGCAAT
GCACAGTTTACAAAATGGTATCAATGATGAGACACAAACARAACAAACTCAGAAATACCTAGATGCTGAGCCAAGTAAGA
AATCAGCTTATGATCAAGCAGTAAATGCAGCAARAGCAATTTTAACAARAGCTAGTGGTCAARATGTAGACARAGCAGCA
GTTGAACAAGCATTACAAAATGTGAACAGTACGAAGACGGCGTTGAACGGTGATGCGARATTAAATGAAGCTAAAGCTGC
TGCGAAACAAACGTTAGGTACATTAACACACATTAATAATGCACAACGTAATGCGTTAGATAATGAAATTACACAAGCAA
CAAATGTTGAAGGTGTTAATACAGTTAAAGCCAAAGCGCARCAAT TAGATGGTGCTATGGGTCAATTAGARACATCAATT
CGTGATAAAGACACGACGTTACAAAGTCAARATTATCAAGATGCTGATGATGCTARACGAARCGGCTTATTCTCAAGCAGT
AAATGCAGCAGCAACTATTTTARATAARACAGCTGGAGGAAATACACCTARAGCAGATGTCGAAAGAGCAATGCARGCTS
TTACACAAGCCAATACTGCATTAARACGGTATTCAAAACTTAGAACGTGCGAAACAGGCTGCGAACACAGCCATTACARAT
GCTTCGGACTTAAATACAAAACAMRAAGARGCATTGAAAGCACAAGTAACAAGTGCAGGACGCGTATCTGCAGCAAATGG
TGTTGAACATACTGCGACTGAATTAAATACTGCGATGACAGCTTTAAAACGTGCCATTGCTGATAAAGCTGACACAAAAG
CTAGTGGTAATTATGTCAATGCTGATGCGAATARACGCCAAGCATATGATGAARRAGTGACAGCTGCAGAACATATCGTT
AGTGGTACACCAACACCAACGTTAACACCATCAGATGTTACARATGCAGCAACGCAAGTAACGAATGCGAAGACGCAGTT
AAACGGTAATCATAATTTAGAAGTAGCGAAACAAAATGCTAACACAGCAATTGATGGTTTAACTTCTTTAAATGGTCCGC
AARAAGCAAAACTTAAAGAACAAGTGGGTCAAGCGACGACGTTGCCARATGTTCARACTGTTCGTGATAATGCACAAACA
TTAAACACTGCAATGAAAGGTCTACGAGATAGCATTGCGAATGARGCAACGATTAAAGCAGGTCAAAACTACACAGATGC
AAGTCAAAACAAACAAAATGACTACAACAATGCAGTCACTGCAGCAAAAGCAATCATTGGTCAAACAACTAGTCCATCAA
TGATTGCGCAAGAAATTAATCAAGCGAAAGACCAAGTGACAGCTAAACAACAAGCGTTAAACGGTCAAGAAAACTTAAGA
ACTGCGCAAACARMATGCGAAGCAACATTTGAATGGCTTAAGTGACTTAACTAATGCACARANAGATGCAGCGAAACGCCA
AATCGAAGGTGCAACGCATGTTAATGAAGTAACACAAGCGCAAAATAATGCGGACGCAT TAAATACAGCTATGACGAACT
TGAAAAATGGTATTCAAGATCAAAATACGATTAAGCAAGGTGTTAACTTCACTGATGCAGATGAAGCGAAACGTAATGCA
TATACAAATGCAGTGACGCAAGCTGAACAAATTTTAAATAAAGCACAAGGTCCAAATACTGCAAAAGACGGTGTCGAAAC
TGCGTTACAAAATGTACAACGTGCTAAAAACGAATTGAACGGTAATCAAAATGTTGCGAACGCTAAGACAACTGCGAAAA
ATGCATTGAATAACCTTACATCAATTAATAATGCACAAAAAGCAGCATTGAAATCACAAATTGAAGGTGCGACAACAGTT
GCAGGTGTAAATCAAGTGTCTACAATGGCATCTGAATTAAATACTGCAATGAGCAACTTACAACGTGGTATTAATGACGA
AGCAGCTACAAAAGCAGCTCAGAAATATACTGAAGCAGATAGAGATAAACAAACTGCATACAATGATGCTGTAACAGCAG
CTAARAACGTTATTAGATAAAACAGCTGGTTCAAATGACAATARAGTAGCCGTTGARCAAGCATTACAACGTGTGAATACT
GCTAAARCAGCATTAAATGGTGACGCGCGATTAAATGAAGCGAAGAACACAGCTAAACAACAATTAGCGACAATGTCACA
TTTAACTAATGCTCAAAAAGCAAACTTAACAGAACAAATTGAACGTGGTACAACTGTTGCTGGTGTTCAAGGCATCCAAG
CAAATGCTGGTACTTTAAATCAAGCAATGAATCAATTAAGACAAAGTATTGCTTCTAAAGATGCGACTAAATCAAGCGAA
GATTATCAAGACGCGAATGCAGATTTACAAAATGCATACAATGATGCGGTAACTAATGCTGAAGGTATTATTAGTGCAAC
GAATAACCCTGAAATGAATCCTGATACAATTAACCAAAAAGCGAGCCAAGTGAACAGTGCGAAGTCTGCATTGAACGGTG
ATGAAAAATTAGCAGCAGTAAAACAAACTGCGAAATCAGATATCGGTCGTTTGACAGACTTGAACAATGCACAACGAACT
GCGGCAAATGCTGAAGTGGATCAAGCACCAAATCTTGCAGCTGTCACAGCGGCTAAAAATAAAGCAACATCGTTAAACAC
AGCGATGGGTAATTTGAAACATGCACTTGCTGAAAAGGATAATACGAAACGTAGTGTCAATTACACAGATGCGGATCAAC
CAAAACAACAAGCGTATGATACTGCAGTTACACAAGCAGAAGCAATTACTAATGCAAATGGCAGTAACGCGAATGAAACA
CAAGTTCAAGCAGCGCTTAACCAATTGAATCAAGCTAAAAACGACTTGAATGGTGATAATAAAGTTGCTCAAGCGAAAGA
AACAGCAAAACGTGCATTAGCTTCATATAGTAACTTGAATAACGCGCAATCAACTGCAGCAACTAGTCAAATTGACAATG
CAACGACAGTAGCAGACGTAACTGCTGCACAAAATACTGCTAATGAATTAAATACAGCAATGGGTCAACTTCAAAATGGT
ATTAATGACCAAAACACTGTTAAACAACAAGTGAACTTTACAGATGCTGACCAAGGTAAGAAAGATGCTTACACAAATGC
TGTTACGAATGCTCAAGGTATTTTAGATAAAGCAAACGGTCAAAATATGACAAAAGCACAAGTTGAAGCTGCATTAAATC
AAGTAACGACTGCTAAGAATGCTTTAAACGGTGATGCAAATGTAAGACAAGCAAAATCAGATGCGAAAGCAAACTTAGGT
ACATTAACACACTTAAATAATGCACAAAAACAAGATTTAACATCACAAATCGAAGGTGCAACAACAGTCAACGGTGTAAA
TAGTGTTAAAACGAAAGCACAAGACTTAGATGGTGCAATGCAACGATTAGAGTCAGCAATCGCAAATAAAGATCAAACTA
AAGCGAGCGAAAACTACATTGACGCAGATCCAACTAAGAAAACAGCATTTGATAATGCCATCACACAAGCTGAATCTTAC
TTAAATAAAGATCATGGTACGAATAAAGATAAGCAAGCTGTTGAACAAGCAATTCAAAGTGTAACGTCTACTGAAAATGC
TTTGAACGGTGACGCGAACTTACAATGCGCTAAAACTGAAGCTACACAAGCTATCGATAACTTGACACAATTGAATACAC
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CGCAARARACAGCATTGAAACAACAAGTGAATGCTGCACAACGCGTATCAGGTGTARCTGATCTGAAAAATAGTGCTACA
TCACTTAATAATGCGATGGATCAATTAARACAAGCAATTGGTGATCATGACACAATTGTAGCTGGTGGTAATTACACTAA
CGCAAGTCCTGATAAACAAGGTGCTTACACTGATGCATATAATGCTGCGAAGARTATCGTARATGGTTCACCTAATGTGA
TTACAAATGCAGCAGATGTTACTGCGGCARCACAACGTGTCAATAATGCTGAAACARGTTTARAATGGTGATACAAACTTA
GCAACTGCGAAGCAACAAGCTAAAGATGCATTACGTCAAATGACACATTTATCTGATGCACARARACAAAGTATTACTGG
TCAAATTGATAGCGCGACACAAGTAACTGGTGTACAAAGTGTGARAGACAATGCAACAAATCTTGACAATGCAATGAATC
AACTTCGAAATAGTATTGCGAATAAAGATGAAGTAAAAGCGAGTCAACCATATGTTGATGCAGATACAGATARACAARAT
GCATACAATACAGCAGTTACAAGTGCTGAAAATATCATTAATGCAACGAGTCAGCCAACACTTGATCCATCTGCAGTAAC
ACAAGCAGCTAATCARGTGAACACTAACAAAACTGCGCTTAATGGTGCGCAAAACTTAGCAAATAARAAGCAAGAAACAA
CTGCTAACATCAACCGATTAAGTCATTTRAAACAATGCTCAAAAGCARGATTTAAATACACAAGTGACAAATGCACCARAT
ATTAGCACAGTAAATCAAGTGAAAACTARAGCTGAACAATTAGATCAAGCAATGGAACGTTTAATCAACGGAATCCAAGA
CAAAGATCAAGTGAAACAAAGTGTTAACTTTACAGATGCAGATCCAGAAAAACARACAGCATACAACAATGCGGTAACTG
CTGCTGAARATATTATTAATCAAGCAAATGGTACAARATGCGAACCAATCACAAGTTGAAGCAGCACTTTCARCTGTAACA
ACTACTAARCAAGCGTTGAATGGTGATAGAAAAGTAACAGATGCTAARAACAATGCAAACCAARACATTATCTACGTTAGA
TAACTTAAACAATGCACAAAAAGGTGCTGTTACTGGAAACATCARTCARGCGCACACTGTAGCTGAAGTAACGCAAGCCA
TTCAAACCGCTCAGGAACTGAATACAGCGATCGGGTAACTTGAAARAATAGCTTGAATGATARAGACACTACACTTGGCAGT
CAAAACTTTGCAGATGCAGATCCAGAGAAGAAARATGCATACAATGAAGCGGTTCGTAATGCTGAAAATATTTTAAATAA
ATCTACAGGTACGAACGTGCCTAAAGATCAAGTTGAAGCAGCTATGAATCAAGTGAATACTACAAAAGCAGCGCTTAATG
GTACTCAARACCTTGAAARAAGCGAAACAACACGCARATACAGCAATTGACGGTTTAAGCCATTTAACARATGCACAARRA
GAGGCATTAAAACAATTGGTACAACAATCGACTACTGTTGCAGAAGCACAAGGTAATGAACAAAARGCARACAATGTTGA
TGCAGCAATGGACARATTACGTCAAAGTATTGCAGATAATGCGACAACAAAACARAACCAAARTTATACTGATGCAAGTC
CGAATAAARAGGATGCGTACAATAATGCTGTCACAACTGCACAAGGTATTATTGATCAAACTACAAACCCTTCATTAGAT
CCGACTGTTATCAATCAAGCTGCTGGACAAGTAAGCACGTCTAARAATGCTTTAAATGGTAATGAAAACTTAGAGGCAGC
GAAGCAACAAGCAACGCAATCTTTAGGTTCATTAGACAACTTAAATARATGCGCAAAARCAAGCTGTTACTAATCAAATTA
ATGGCGCGCATACTGTTGATGAAGCAAATCAAATTAAGCAAAATGCGCAAAACTTARATACTGCGATGGGTAACTTGRAA
CAAGCGATAGCTGATAAAGATGCTACGAAAGCAACAGTTAACTTCACTGATGCAGATCAAGCARAACAACAAGCATATAA
CACTGCAGTTACAAATGCTGAAAATATCATTTCAAAAGCTAATGGTGGTAATGCAACACARACTGARGTTGAACAAGCAA
TCCAACAAGTAAATGCAGCAARACAAGCATTAAATGGTAATGCCAACGTTCAACATGCAAAAGACGAAGCAACAGCATTA
ATTAATAACTCTAATGATCTTARCCAAGCACAGARAGATGCATTAAAACAACAAGTACAAAATGCAACTACTGTAGCTGG
TGTAAACAATGTTAAACAAACGGCGCAAGAGTTAAACAATGCGATGACACAATTAAAACAAGGCATTGCAGATAAAGAAC
AAACABRAAGCTGATGGTAACTTTGTCAATGCAGATTCTGACAAGCAAARRTGCATATAATCAAGCAGTAGCGAARGCTGAA
GCATTAATTAGTGGTACGCCTGATGTTGTCGTTACACCTAGCGAAATTACTGCAGCGTTAAATAAAGTTACGCAAGCTAA
AAATGATTTAAATGGTAATACAAACTTAGCAACGGCGAAACAARAATGTTCAACATGCTATTGATCAATTGCCAAACTTAA
ACCAAGCGCAACGTGATGAATACAGCAARCAAARTCACGCAARGCAACACTTGTACCAAACGTCAATGCTATTCAACAAGCG
GCAACAACGCTTAATGACGCGATGACACAATTGAAACAAGGTATTGCGAATAAAGCACAAATTARAGGTAGCGAGAACTA
TCACGATGCTGATACTGACARGCAAACAGCATATGATAATGCAGTAACAAAAGCAGAAGAATTGTTARAACAAACAACAA
ATCCAACAATGGATCCAAATACAATTCAACAAGCATTAACTAAAGTGAATGACACAAATCAAGCACTTAACGGTAATCAA
AAATTAGCTGATGCCAAACAAGATGCTAAGACAACACTTGGTACACTAGATCATTTAAATGATGCTCAAAAACAAGCGCT
AACAACTCAAGTTGAACAAGCACCAGATATTGCAACAGTTAATAATGTTAAGCAARAATGCTCAAAATCTGAATAATGCTA
TGACTAACTTAAACAATGCATTACAAGATAAAACTGAGACATTARATAGCATTAACTTTACTGATGCAGATCAAGCTAAG
ARAGATGATTATACTAATGCGGTTTCACATGCAGAAGGTATTTTATCTARAGCAAATGGCAGCAATGCAAGTCAAACTGA
AGTGGAACAAGCGATGCAACGTGTGAACGAAGCGAAACAAGCATTGAATGGTAATGACAATGTACAACGTGCARAAGATG
CAGCGAAACAAGTAATTACAAATGCAAATGATTTAAATCAAGCGCARAAAGATGCATTAAAACARCAAGTCGATGCTGCG
CAAACTGTTGCAAATGTAAACACGATTAAGCAAACAGCACAAGATTTAAATCAAGCAATGACACAATTGAAACAAGGTAT
TGCAGATARAGACCARACTAAAGCARATGGTAACTTTGTCAATGCTGATACTGATAAGCAAAATGCATATAACAATGCGG
TAGCGCATGCTGAACAAATCATTAGTGGTACACCAAATGCAAACGTGGATCCACAACAAGTGGCTCAAGCGTTACARCAA
GTGAATCAAGCTAAGGGTGATTTAAACGGTAACCACAACTTACAAGTTGCTAAAGACAATGCAAATACAGCCATTGATCA
GTTACCAAACTTAAATCAACCACAAARARCAGCATTAAAAGACCAAGTGTCGCATGCAGAACTTGTTACAGGTGTTAATG
CTATTAAGCAAAATGCTGATGCGTTAAATAATGCAATGGGTACGTTGARAACAACAAATTCARGCGAATAGTCAAGTACCA
CAATCAGTTGACTTTACACAAGCGGATCAAGACAAACAACAAGCTTATAACAATGCAGCTAACCAAGCGCAACAAATCGC
ARATGGCACACCAACACCTGTATTGGCGCCTGATACAGTAACAAAAGCAGTTACAACTATGAATCAAGCGARAGATGCAT
TAAACGGTGATGAAAAATTAGCGCAAGCGAAACAAGATGCTTTAGCAAATCTTGATACGTTACGTGACTTAAATCAACCA
CAACGTGATGCATTACGAAACCAAATCAATCAAGCACAAGCTTTAGCTACAGTTGAACAAACTAARCAABATGCACARAA
TGTGAATACAGCAATGGGTAACTTGAAACAAGGTATTGCAAATAAAGATACTGTGAAAGCAAGTGAGAACTACCACGATG
CTGATGTCGATAAGCAAACAGCATATACAAATGCAGTGTCTCAAGCGGAAGGTATTATCAATCAAACGACAAATCCAACG
CTTARCCCAGATGACATTACTCGTGCATTAACTCARGTGACTGATGCTARAAATAGCTTARACGGTGAAGCTAAATTAGC
CACTGAARAGCAAAATGCTAAAGATGCCGTAAGTGGAATGACGCATTTAAACGATGCTCAAAAACAAGCATTAAAAGGTC
AAATCGATCAATCGCCTGAAATTGCTACAGTGAACCARGTTARACAAACAGCAACGAGCCTAGATCAAGCAATGGATCAR
TTATCACAAGCTATTAATGATAAAGATCAAATATTAGCGGACGGTAATTACTTARATGCAGATCCTGACAAACAAARTGC
GTATAAACAGGCAGTAGCAAAAGCTGAAGCATTATTGAATAAACAAAGTGGTACTAATGAAGTACAAGCACAAGTTGAAA
GCATCACTAATGAAGTGAACGCAGCGAAACAAGCATTAAATGGTAATGACAATTTGGCAAATGCAARACAACAAGCAAARA
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CAACAATTGGCGAACTTAACACACTTAAATGATGCACAAARACAATCATTTGAAAGTCARATTACACAAGCGCCACTTGT
TACAGATGTCACTACGATTAATCAAAAAGCACAAACGTTAGATCATGCGATGGAATTATTARGAAATAGTGTTGCGGATA
ATCAAACGACATTAGCGTCTGARAGATTATCATGATGCARCTGCGCAAAGACAAAATGACTATARCARAGCTGTAACAGCT
GCTAATAATATCATTAATCAARCTACATCGCCTACGATGAATCCAGATGATGTTAATGGTGCAACGACACARGTGAATAA
TACGARAGTTGCATTAGATGGTGATGAARACCTTGCAGCAGCTARACAACAAGCARACAACAGACTTGATCAATTAGATC
ATTTGAATAATGCGCAAAAGCAACAGTTACAATCACAAATTACGCAATCATCTGATATTGCTGCAGTTAATGGTCACARAA
CABACAGCAGAATCTTTAAATACTGCGATGGGTAACTTAATTAATGCGATTGCAGATCATCAAGCCGTTGAACARCGTGG
TAACTTCATCAATGCTGATACTGATARAACAAACTGCTTATAATACAGCGGTAAATGAAGCAGCAGCAATGATTAACARAC
ARACTGGTCAAAATGCGAACCARACAGAAGTAGAACARGCTATTACTAAAGTTCARACAACACTTCAAGCGTTAAATGGA
GATCATAATTTACAAGTTGCTAAAACAAATGCGACGCAAGCAATTGATGTTTTAACAAGCTTAAATGATCCTCAAARRAC
AGCATTAAAAGACCAAGTTACAGCTGCAACTTTAGTAACTGCAGTTCATCAAATTGAACAARATGCGAATACGCTTAACC
AAGCAATGCATGGTTTAAGACAGAGCATTCAAGATAACGCAGCAACTARAGCARATAGCAAATATATCAACGAAGATCAA
CCAGAGCAACAABACTATGATCAAGCTGTTCAAGCCGCAARATAATATTATCAATGAACARACTGCAACATTAGATAATAA
TGCGATTAATCAAGTAGCGGCAACTGTGAATACAACGARAGCAGCATTACATGGTGATGTGARATTACAAARATGATAARG
ATCATGCTAAACAAACGGTTAGCCAATTAGCACATCTAAACAATGCACAARAACATATGGARGATACGTTAATTGATAGT
.GARACAACTAGAACRGCAGTTAAGCAAGATTTGACTGAAGTACAAGCATTAGATCAACTTATGGATGCATTACAACAAAG
TATTGCTGACARAGATGCAACACGTGCGAGCAGTGCATATGTCAATGCAGAACCGAATARAARACARGCCTATGATGAAG
CAGTTCARAATGCTGAGTCTATCATTGCAGGATTARATAATCCAACTATCAATAAAGGTAATGTATCAAGTGCGACTCAA
GCAGTAATATCATCTAAAAATGCATTAGATGGTGTTGAACGATTAGCTCAAGATAAGCAAACTGCTGGARAATTCTCTARA
TCATTTAGATCAATTAACACCAGCTCAACAACBAGCGCTAGAAAATCAAATTAATAATGCAACAACTTGTGATAAAGTGG
CTGAAATCATTGCACAAGCGCAAGCATTARATGAAGCGATGARAGCATTARAAGAAAGTATTAAGGATCAARCCACARACT
GAAGCAAGTAGTAAATTTATTAACGAGGATCAAGCGCAAAAAGATGCATATACGCAAGCAGTACAACACGCGAAAGATTT
GATTAACAAAACAACTGATCCTACATTAGCTARATCAATCATTGATCAARGCGACACAGGCAGTGACTGATGCTAAARACA
ATTTACATGGTCATCAARARACTAGCTCAAGATAAGCAACGTGCAARCAGARACGTTAAATAACTTGTCTAACTTGAATACA
CCACRACGTCAAGCACTTGAAAATCAAATCAATAATGCAGCAACTCGTGGTGAAGTAGCACARAAAATTAACTGAAGCACA
AGCACTTAACCAAGCAATGGAAGCTTTACGTAATAGCATTCAAGATCAACAACARACAGAATCTGGTAGCAAGTTTATTA
ATGAAGATAAACCGCAAAAAGATGCTTACCAAGCAGCAGTTCAAAATGCAAARAGATTTAATTAACCARACAGGTAATCCA
ACGCTTGATAAAGCACAAGTTGAACAATTGACACATGCTTTTAAACAAGCTARAGATAACCTACACGGTGATCAAAAACT
TGCAGACGATAAACAACATGCGGTTACTGATTTARATCAATTARATGGTTTGAATAARTCCGCAACGTCAAGCACTTGARA
GCCAAATAAACAACGCAGCAACTCGTGGCGAAGTAGCGCAAAAATTAGCTGAAGCARAAGCGCTTGATCAAGCAATGCAA
GCATTACGARATAGTATTCAAGATCAACAACAAACGGARGCGGGTAGCAAGTTTATCAATGAAGATARACCGCAAAAAGA
TGCTTACCAAGCAGCAGTTCAABATGCARAAGATTTAATTARCCARACAGGTAATCCAACACTCGACAAATCACAAGTAG
AACAATTAACACAAGCAGTAACAACTGCAAAAGATAATCTACATGGTGATCAARAACTTGCTCGTGATCAACAACAAGCA
GTAACAACTGTAAATGCATTGCCAARACTTAAATCATGCACAACAACAAACATTAACTGATGCTATAAATGCAGCGCCTAC
AAGAACAGAGGTTGCACAACATGTTCAAACTGCTACTGAACTTGATCACGCGATGGAAACATTGAAARATAAAGTTGATC
AAGTGAATACAGATAAGGCTCAACCARATTACACTGAAGCGTCAACTGATARAAAAGAAGCAGTAGATCAAGCGTTACAA
GCTGCACARAGCATTACAGATCCAACTAATGGTTCAAATGCGAATAAAGACGCTGTAGAACAAGCATTAACTAAGCTTCA
AGAAAAAGTGAATGAGTTAAATGGTAATGAGAGAGTCGCTGAAGCTAAAACACAAGCGAARACAAACTATTGACCAATTAA
CACATTTAAATGCTGATCAAATTGCAACTGCTAAACAAAATATTGATCAAGCGACGAAACTTCAACCAATCGCTGAATTA
GTAGATCAAGCAACGCAATTGAACCAATCAATGGATCAATTACAACAAGCAGTTAATGAACATGCTAACGTTGAGCARAC
TATAGATTACACACAAGCAGATTCAGATAAGCAARAAGGCTTATAAACAAGCGATTGCTGATGCTGARAATGTATTGAAAC
AAAATGCGAATAAGCAACAAGTGGATCAAGCACTTCAAARATATTTTAAATGCAAAACAAGCATTAAATGGTGATGAACGT
GTAGCACTTGCTAAAACAAATGATAAACATGACATCGACCAATTGAATGCATTARACAATGCTCAACAAGATGGATTTAA
AGGTCGCATCGATCAATCABRACGATTTAAATCARATCCAACAAATTGTAGATGAGGCTAAGGCACTTAARTCGTGCAATGG
ATCAATTGTCACAAGAAATCACTGGCAATGAAGGACGCACGAAAGGTAGCACGAACTATGTCAATGCAGATACACAAGTC
AAACAAGTATATGATGAAGCGGTTGATARAGCGAARCAAGCACTTGATAAATCGTCTGGGCARAACTTAACTGCAGAACA
AGTTATCAAATTAAATGATGCAGTCACTGCAGCTAAGAAAGCATTARATGGTGARGARAGACTTAATAATCGTAAAGCTG
AAGCATTACAAAGATTGGATCAATTAACACATCTAAARCAATGCTCAAAGACAATTAGCAATCCAACARATTAATAATGCT
GAAACGCTAAATABAGCATCTCGAGCAATTAATAGAGCAACTARATTAGATAATGCAATGGGTGCAGTACAACAARTATAT
TGACGAACAGCACCTTGGTGTTATCAGCAGCACAAATTACATCAATGCAGATGACAATTTGAAAGCAAATTATGATAATG
CAATTGCGAATGCAGCACATGAGTTAGATAAAGTGCARGGTAATGCAATTGCAAAAGCTGAAGCAGAGCAATTGARACAA
AATATTATCGATGCTCAARAATGCATTARATGGAGACCAAAACCTTGCARATGCCAAAGATARAGCAAATGCGTTTGTTAA
TTCGTTAAATGGATTAAATCAACAGCAACAAGATCTTGCACATARAGCAATTAACAATGCCGATACTGTATCAGATGTAA
CAGATATTGTTAATAATCAARATTGACTTAAATGATGCAATGGAARCATTGAAACATTTAGTTGACAATGAARTTCCAAAT
GCAGAGCAAACTGTCAATTACCAAAACGCTGACGATAATGCTARARACAAACTTCGATGATGCCARACGTCTAGCAAATAC
ATTGCTAAATAGTGATAACACAAATGTGAATGATATCAATGGCGCAATCCAAGCAGTCAATGATGCAATCCATAATCTTA
ATGGTGATCAACGACTACAAGATGCTARAGACAAGGCAATTCARTCAATTAATCAAGCTTTAGCTAATAAGCTAAARGAA
ATCGAAGCTTCAAATGCGACGGATCARGACAAGCTTATTGCGAARAATAAAGCAGAAGAATTGGCAAACAGCATCATCAA
CAACATTAATAAAGCAACAAGTAATCAGGCTGTATCTCAAGTTCAAACAGCAGGCAACCACGCGATTGAACAAGTGCATG
CTAATGAAATACCAARAAGCAARAATTGATGCCAATAAAGACGTTGATAAGCAAGTTCAAGCATTAATTGACGAAARTTGAT
CGAAATCCAAATCTAARCAGATAAGGARAAARACARGCACTTAAAGATCGTATTAATCAAATACTTCAACAAGGTCATAACGA
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CATTABRCAATGCGCTGACTAAAGAAGAAATTGAACAAGCTAAAGCACRACTTGCGCAAGCATTACAAGACATCARAGATT
TAGTGAAAGCTAAAGAAGATGCGARACAAGATGTTGATAAACAAGTTCAAGCATTAATTGACGAAATCGATCAAAATCCA
AATCTAACAGATAAGGAAAAACAAGCACTTARAGATCGTATTAATCAAATACTTCAACARGGTCATARCGGCATTAACAA
TGCGATGACTAAAGAAGAAATTGAACAAGCCAARGCACAACT TGCACAAGCATTARAAAGAAATTARAGATTTAGTGAARG
CTAAAGABAATGCGAAACAAGATGTTGATARACAAGTTCAARGCATTAATTGACGAAATCGATCAAAATCCARATCTAACA
GATAAGGAAAAACAAGCGCTTAARAGATCGAATCAATCAAATACTGCAACAAGGTCATAACGACATTARCRATGCGATGAC
TAAAGAAGAAATTGAACAAGCCARAGCACAACTTGCACAAGCATTACAAGACATCARAGATTTAGTGAAAGCTAARGAAG
ATGCGAAAAATGCAATAAAAGCCTTAGCTARTGCGARGCGTGATCAAATCAATTCAAATCCAGATTTAACACCTGAGCAA
AAAGCAAAAGCGCTCARAGARATTGACGAAGCTGAAARACGAGCACTACAAAACGTTGAGAATGCTCAAACTATAGATCA
ATTAAATCGAGGATTAAACTTAGGTTTAGATGACATTAGAAATACACATGTATGGGAGGTTGATGARCAACCTGCTGTAA
ATGAAATTTTTGAAGCAACACCTGAGCARATCCTAGTTAATGGTGAACTCATTGTACATCGTGATGACATCATTACAGAA
CAAGATATTCTTGCACACATAAACTTAATTGATCAGCTTTCAGCAGAAGTTATTGATACACCATCAACTGCAACGATTTC
TGATAGCTTAACAGCAAAAGTTCAAGTTACATTGCTTGATGGATCAAARGTGATTGTTAATGTTCCTGTAAAAGTTGTAG
AAAAAGAATTGTCAGTAGTCAAACAACAGGCAATTGAATCAATCGAAAATGCGGCACAACARAAGATTGATGAAATCAAT
AATAGTGTGACATTAACACTGGAACAAAAAGAAGCTGCAATTGCAGAAGTTAATAAGCTTAAACAACAAGCAATTGATCA
TGTTAACAATGCACCTGATGTTCATTCAGTTGARGAAATTCAACAACAAGAACAAGCGTATATTGAACAATTTAATCCAG
AACAATTTACGATTGAACAAGCAAAATCARATGCAATTAAATCGATTGAAGATGCAATTCAACATATGATTGATGARATC
AAAGCTCGTACTGATCTAACAGATARAGAGAAGCAAGAAGCTATTGCTAAGTTAAATCAATTAAAAGAACRAGCAATTCA
AGCGATTCAACGTGCGCARAGCATCAGTGARATARCTGAGCAATTGGAACAATTTARAAGCTCAAATGAARGCAGCTAATC
CAACAGCAAAAGARCTAGCTAAACGCAAGCAAGAAGCTATTAGTAGAATTAAAGACTTTTCAAATGARARAATARATAGT
ATTCGAAATAGTGAAATTGGCACAGCTGATGAARAACAAGCAGCAATGAATCAAATTAACGAAATTGTGCTTGAARACAAT
TAGAGATATTAATAATGCGCATACATTACAGCAAGTTGAGGCTGCATTGAACAATGGTATTGCTCGAATTTCAGCAGTAC
AAATTGTAATATCTGATCGTGCTAAACRATCGTCAAGTACTGGAAATGAATCTAATAGCCATTTAACRAATTGGTTATGGA
ACTGCAAATCATCCATTTAACAGTTCGACTATTGGACATARARAGAAACTTGATGARGATGATGACATTGATCCACTTCA
TATGCGTCACTTTAGTAATAATTTCGGTAATGTTATTARAAACGCTATTGGTGTGGTGGGTATCTCTGGCTTACTAGCTA
GTTTCTGGTTCTTCATTGCCARACGTCGTCGTARAGAAGATGAAGAGGAAGAATTAGAAATAAGAGATAATARTAAAGAT
TCAATAAAAGAGACTTTAGACGATACAAAACATTTACCACTTTTATTTGCGARACGTCGCAGARAAGAAGATGAAGARGA
TGTTACTGTTGAAGAAARAGATTCGCTAMATAATGGCGAGTCACTCGATAAAGTTARACATACGCCGTTCTTCTTACCAA
AACGTCGTCGTAAAGAAGATGAAGAAGATGTGGAAGTTACAARATGAAARACACAGATGAAAAAGTGTTGAARGATAACGAA
CATTCACCACTCTTATTCGCAAAACGACGCAARGATAAAGAGGAAGATCTTGAAACAACAACTAGTATTGAATCTARAGA
TGAGGACGTTCCTTTATTATTGGCTAAAARGARANATCARARAGATAACCAATCCARAGACAAARAGTCAGCATCARAAAA
ATACTTCTAAAARAGGTAGCAGCTAAAAAGAAGAAAARGARATCTAAGAAAAATARAARAR

SEQ ID NO:47 polynucleotide sequence
TTGAATAATCGTGATAAATTACAAAAATTTAGTATTCGAAAATACGCAATTGGAACATTTTCTACTGTGATTGCAACACT
TGTGTTCATGGGTATCAATACAAACCATGCAAGTGCCGACGAGTTGAATCAAAATCAAAAGTTAATTARACAATTARATC
AAACAGATGATGATGATTCGAATACGCATAGTCAAGAAATCGAAAATAACARACARAATTCTAGTGGGCAGACTGAATCA
TTACGTTCATCAACTAGTCAAAATCAAGCAAATGCACGACTGTCGGATCAATTCAAAGACACTAATGAAACATCGCAACA
ATTACCTACARATGTTTCGGATGATAGTATCAATCAATCGCATAGTGAAGCAAATATGAATAACGAACCATTGAAAGTTG
ATAATAGTACTATGCAAGCACATAGTAAAATAGTAAGCGATAGCGATGGGAATGCTTCTGAARATARRCATCATAAACTA
ACAGAAAATGTACTTGCAGAABGCCGAGCAAGTAAAAATGACAAAGAGAAAGAGAATCTACAAGAGAAAGATAAATCGCA
GCAAGTACATCCACCATTAGATAAAAATGCATTACAAGCTTTTTTTGACGCATCATATCACAATTACAGAATGATTGATA
GAGATCGTGCGGATGCAACAGAATATCARAARAGTCARATCTACTTTTGACTACGTCAATGACTTACTAGGTAATAATCAA
AATATTCCTTCAGAACAGCTTGTTTCGGCATATCAACAATTAGAGAAAGCATTAGAACTTGCACGTACGTTACCACAACA
ATCTACTACAGARAAACGTGGTAGAAGAAGTACGAGAAGTGTTGTTGAGAATCGTTCATCAAGAAGCGATTACTTAGATG
CTAGAACTGAATATTATGTTTCAAAAGACGATGATGATTCTGGTTTCCCTCCTGGTACTTTCTTCCATGCTTCAAATAGA
AGATGGCCTTATAATTTACCAAGATCTAGGAACATCTTACGTGCTTCTGATGTACAAGGTAATGCTTATATCACTACAAA
ACGACTTARAGATGGATATCAATGGGATATTTTATTTAATAGTAATCATAARGGGCATGAATATATGTACTATTGGTTTG
GACTTCCAAGTGATCARACACCAACTGGTCCAGTAACTTTCACTATTATCAACCGTGATGGTTCAAGTACATCTACTGGT
GGCGTTGGATTTGGATCAGGTGCACCACTACCTCAATTTTGGAGATCAGCAGGTGCTATTAATTCTAGCGTAGCGAATGA
TTTTAAACATGGCTCCGCTACAAATTATGCATTTTATGATGGTGTTAATAATTTTTCTGACTTTGCTAGAGGGGGAGAAT
TATACTTCGACAGAGAAGGCGCTACACAAACTAATAAATATTATGGCGATGARAACTTCGCATTGCTARAATAGTGAGAAR
CCAGATCAAATAAGAGGATTAGATACAATATATAGTTTTARAGGTAGTGGTGATGTAAGTTATCGTATTTCATTTARAAC
TCAAGGAGCTCCAACTGCAAGATTGTATTATGCTGCTGGCGCGCGTTCTGGTGAATATARACAAGCAACGAACTATAACC
AACTCTATGTCGAACCTTATAAGAATTATCGAAATCGAGTACAGTCAAATGTCCAAGTTARAAATCGTACACTTCATTTA
AAAAGAACAATCAGACAATTCGATCCTACATTACAGAGAACTACTGATGTTCCTATTTTGGATAGTGACGGTTCCGGAAG
TATTGATTCGGTATACGACCCATTARGTTATGTAAAGAATGTGACTGGTACAGTCCTAGGTATTTATCCATCTTATCTTC
CTTATAATCAGGAAAGATGGCAGGGAGCTAATGCAATGAATGCCTATCAAATTGARGAACTTTTTTCACAAGARAATCTT
CAAAATGCAGCACGTTCAGGCCGTCCAATTCAATTTCTTGTAGGTTTTGATGTTGAAGATAGCCATCATAACCCTGAAAC
TCTTTTACCAGTAAATTTATATGTAAAACCTGAGTTARAACATACAATTGAGTTATATCACGATAATGAAAAACAAGATA
GAAAGGAATTTTCAGTATCGARA
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SEQ ID NO:48 polynucleotide sequence

ATGAGTGGAACGCTTCATAACACTGTAGGATCAGGAATATTACCTTATCAACAAGAGATACGTATCAAACTTACTAGTAA
TGAACCAATTAAAGATAGTGAATGGTCTATTACAGGATATCCTAACACGCTTACATTACARARCGCTGTGGGTAGAACAA
ATAATGCTACTGAAARAAACTTAGCTCTTGTTGGTCATATTGATCCAGGAAATTATTTCATCACTGTTAAGTTTGGTGAT
AAAGTAGAACAATTTGAAATTAGATCAAAACCAACTCCACCAAGAATCATTACARCTGCTAATGAATTACGTGGAAATCC
TAACCATAAGCCTGAAATAAGAGTAACAGATATACCAAATGATACTACTGCTAAAATCAAACTTGTGATGGGCGGAACCG
ATGGCGATCATGATCCAGARATAAATCCATATACTGTCCCTGAARACTACACAGTAGTTGCAGAAGCATACCATGATAAT
GATCCAAGTAAAAATGGGGTCTTAACATTCCGTTCATCAGACTACCTTARAGATCTACCATTAAGCGGTGAATTARAGGC
AATTGTTTATTACAATCAATATGTACAATCAAACTTTAGTARAAGCGTTCCGTTTAGTAGCGATACAACACCACCTACAA
TTAATGAACCGGCAGGACTAGTTCATAAGTATTACAGGGGAGATCATGTAGAAATTACTCTTCCAGTCACTGATAATACT
GGCGGTTCAGGTTTAAGAGATGTAAACGTCAATTTACCTCAAGGTTGGACAAAAACCTTTACAATCAATCCTAATAATAA
TACTGAGGGTACGCTTAAGTTAATTGGTAATATACCTAGTAATGAAGCATATAATACGACATATCATTTCAATATTACTG
CAACCGATAATTCTGGAAATACAACAAATCCAGCTAAAACCT TTATTTTAAATGTTGGTAAGTTGGCTGATGATTTARAT
CCAGTCGGATTATCTAGAGATCAACTACAATTAGTGACAGACCCTTCTTCATTATC TAATTCCGAACGAGRAGAGGTARA
AAGAAAAATAAGTGAAGCAAATGCTAATATAAGATCATATTTATTACAAAATARCCCAATACTCGCTGGAGTAAACGGCG
ATGTTACATTTTATTATAGAGATGGTTCTGTAGATGTTATTGATGCTGAAAATGTAATCACATATGAGCCCGAAAGAARA
TCCATTTTCAGTGAAAATGGTAATACAAATAAAAAAGAAGCAGTAATCACTATTGCTAGAGGACAARACTATACCATTGG
TCCAAACTTAAGAAAATATTTCTCATTAAGTAATGGTTCGGATTTACCTAATAGAGATTTCACCTCTATATCAGCTATTG
GATCTTTACCTTCATCGAGTGARATTAGTCGACTCAATGTTGGAAATTATAACTATAGAGT TAATGCTAAAAATGCTTAT
CATAAGACTCAACAAGAACTTAATTTAAAACTTAAAATAGTAGAGGTTAATGCACCTACTGGTAATAATCGTGTATATAG
AGTTAGTACTTATAATTTAACTAATGATGARATCAATAAAATCAAACAAGCATTTAAAGCAGCTAATTCTGGACTTAATT
TAARACGATAACGATATCACTGTTTCGAATAACTTTGACCATAGARATGTTAGTAGTGTGACAGTAACTATACGTAAGGGC
GATTTGATAAAAGAGTTTTCATCARATCTCAATAATATGAATTTCTTACGTTGGGTTAATATAAGGGATGATTATACCAT
TTCGTGGACTTCTAGTAAGATTCAAGGTAGAAATACAGATGGTGGATTAGAATGGTCACCAGATCATAAATCACTTATTT
ATARATATGATGCAACATTAGGTAGACAAATARATACTAATGACGTGTTAACTTTACTTCARGCAACAGCTAARAACTCA
AATTTACGTTCAAATATCAATAGTAATGAAAAACAGTTAGCAGAACGAGGGTCTAATGGGTATTCTARATCTATAATTAG
AGATGATGGCGAGAAATCTTATTTACTTAACTCAAATCCTATTCAAGTATTAGACTTAGTAGAACCAGATAATGGTTACG
GTGGACGTCAAGTCAGTCATTCTAACGTTATATATAATGARARAAATTCTTCTATCGTAAATGGTCAAGTTCCAGAAGCT
AATGGGGCATCCGCTTTTAATATTGATAAAGTTGTTAAAGCTAATGCGGCAAATAATGGTATTATGGGTGTTATCTATAA
GGCACAATTATACTTAGCACCATACAGTCCAARAGGTTACATTGAAAAATTAGGCCAAAATTTAAGCAATACCAATAACG
TGATTAATGTTTATTTTGTGCCTTCTGATAAAGTAAATCCTAGTATAACTGTAGGTAATTACGACCATCATACGGTATAT
TCTGGTGAAACATTTAAAAATACTATCAATGTAAATGATAATTATGGATTAAATACAGTAGCTTCTACAAGTGATAGTGC
AATTACTATGACCAGAAACAACAACGAGTTAGTAGGTCAGGCTCCTAATGT TACTAATAGCATAAATAAAATTGTAAAAG
TTAAAGCCACAGATARAAGTGGAAATGAAAGTATTGTTTCTTTCACAGTAAATATAAAACCATTAAACGAGAAATATAGA
ATAACAACTTCATCAAGTAATCAAACACCAGTGAGAATTAGTAATATTCAARACAATGCTAACCTTTCAATTGAAGATCA
ARATAGAGTAAAATCTTCACTCAGCATGACTAAAATTTTAGGTACAAGAAATTATGTCAATGAGTCAAATAATGACGTTC
GTAGTCAAGTTGTAAGTAAAGTAAATAGAAGTGGGAACAATGCTACAGT TAATGTTACAACTACATTTTCTGATGGTACA
ACTAATACAATAACCGTTCCAGTTAAACATGTGTTATTAGAAGTTGTACCTACTACTAGAACARCAGTAAGAGGACAACA
ATTTCCAACCGGCABRAGGAACTTCCCCAAATGATTTCTTTAGTTTAAGAACGGGAGGTCCAGTTGATGCGAGAATAGTTT
GGGTTAATAATCAGGGACCCGATATAARATAGTAATCAAATTGGTAGAGATTTAACATTACACGCTGAAATATTCTTTGAT
GGTGAAACAACACCAATTAGAAAAGATACTACTTACAAACTTAGTCAATCTATTCCAAAGCAAATATATGAAACARCTAT
CAATGGTCGATTTAATTCATCAGGTGATGCATATCCAGGAAATTTTGTTCAAGCAGTAAATCAATATTGGCCAGAACATA
TGGACTTCAGATGGGCCCAAGGATCAGGCACACCAAGTTCTCGTAATGCAGGTTCATTTACTAAAACAGTTACGGTAGTT
TATCARAACGGCCARACTGARAACGTTAATGTACTATTCAAAGTCAAACCAAATAAACCTGTTATTGATAGTAATAGTGT
GATTTCAAAAGGACAATTAAATGGTCAACARATTTTAGTTCGAAATGTTCCACAAAATGCACAAGTCACTCTATATCAAT
CAAATGGAACTGTTATTCCTAATACAAATACAACTATAGATTCTAATGGTATAGCTACTGTAACAATTCAAGGCACTCTA
CCAACCGGAAATATTACTGCTAAAACCTCAATGACAAATAATGTAACGTACACTAAACAAAATAGTAGTGGAATTGCTTC
AAATACAACTGAAGATATAAGTGTTTTTTCAGAARACAGTGATCAAGTAAATGTTACCGCTGGCATGCAAGCTARAAATG
ATGGTATTAAAATAATTAAAGGTACAAACTATAATTTTAATGACTTCAATAGTTTCATAAGTAATATACCAGCCCATTCT
ACTCTTACATGGAACGAGGAGCCTAATAGTTGGAAAAACAACATCGGTACTACARCAARAACTGTTACAGTTACTCTACC
TAATCATCAAGGTACGAGAACTGTAGATATTCCAATAACAATCTATCCAACAGTTACAGCTAAGAATCCAGTAAGAGATC
AAAAAGGACGAAACTTAACCAATGGTACTGACGTTTATAATTATATTATTTTTGAAAATAATAACCGTCTTGGAGGAACA
GCTTCTTGGARAGACAATCGTCAACCTGATAAARACATAGCCGGTGTACAARATTTAATTGCACTTGTTAATTATCCTGG
CATATCTACACCATTAGAAGTTCCTGTTAAAGTGTGGGTATATAATTTTGATTTCACTCAACCTATCTACARAATTCAAG
TAGGAGATACATTCCCTARAGGAACATGGGCAGGCTATTACAAACATCTTGARAATGGAGAGGGATTACCAATAGATGGT
TGGAAATTTTATTGGAACCAGCAAAGTACAGGAACTACTAGTGATCAATGGCAATCATTAGCATATACTAGAACTCCTTT
TGTTAAAACTGGTACTTATGATGTCGTTAATCCTAGCAACTGGGGTGTT TGGCARACATCACAATCAGCTAAATTTATAG
TTACAAATGCTAAACCTAATCAACCAACCATAACTCAGTCTAAAACTGGTGATGTAACAGTAACACCTGGTGCTGTGCGT
AATATACTAATAAGTGGGACAAATGATTATATCCAAGCATCTGCAGATAAGAT TGTTATTAATAARAATGGARATAARATT
AACTACATTTGTTAAAAATAATGATGGTCGTTGGACTGTTGAAACTGGGTCACCTGACATAAATGGTATCGGACCAACAA
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ATARCGGBACTGCTATATCTTTAAGTCGATTAGCAGTTAGACCTGGGGATTCAATAGAAGCAATAGCGACTGRAGGTTCC
GGAGAAACTATAAGTACTTCAGCAACTAGTGABRATTTATATTGTCARAGCTCCACAACCTGAACARGTAGCAACTCATAC
TTATGATAATGGAACATTCGATATATTACCTGACAATTCACGTAATTCTTTARATCCAACTGAACGTGTCGARATTAATT
ACACTGAAAAATTADRATGGCAATGAAACACAAAAATCATTCACTATTACTAAAAATARCAACGGCAAATGGACGATAAAT
AATAAACCAAATTATGTCGAGTTCAATCAGGATAATGGTAAAGTTGTATTTTCGGCCAATACAATTAAACCTAATTCTCA
AATTACAATAACTCCTAAAGCAGGTCAGGGTARCACTGARAACACAAATCCTACTGTARTTCAAGCACCTGCGCAACATA
CTTTAACAATCAATGAAATTGTTAAAGAACAGGGTCAAAATGTGACTAATGATGATATTAATARTGCGGTTCAAGTGCCA
AATAAARATAGAGTTGCGATTAAACAAGGAAACGCTCTTCCAACAAATTTAGCTGGTGGTAGTACATCACATATTCCAGT
AGTTATTTATTACAGTGATGGAAGTTCTGAAGAAGCTACTGAGACTGTTAGAACTAAAGTTAATARAACCGAATTAATCA
ATGCTCGTCGTCGACTAGATGAAGAARATTAGTARAGAGAACAARRCACCATCAAGTATCAGARACTTTGATCAAGCTATG
AATCGTGCTCAATCACAAATTAATACAGCTARARGTGATGCTGACCAAGTTATAGGCACAGAATTTGCAACACCTCAACA
AGTAARATTCAGCTTTATCTARAGTTCAAGCGGCACAAAATAAAATAAATGAAGCTAAAGCATTATTACAAAACAAGGCTG
ATAATAGTCAACTTCTGAGAGCAAAAGAACAATTACARACAATCGATTCAACCAGCCGCTTCAACTGATGGTATGACTCAA
GATAGCACAAGGAACTACAACAATAAACGCCAAGCAGCTGAACAAGCAATACAACATGCAAATAGCGTTATAAATAATGG
AGATGCAACATCCCAACAAATTAATGATGCTAAARACACAGTTGAACAGGCACAGAGAGATTATGTTGAAGCTAAAAGCA
ACTTACGTGCTGATAAGTCACAGTTACARAGCGCTTATGATACGTTAAATAGAGATGTTTTAACAARRTGATAAAAAGCCA
GCATCTGTAAGACGCTATAATGAAGCCATTTCARATATTAGARAAGAATTAGATACAGCTAAAGCGGATGCAAGTAGTAC
TTTGCGARACACCAATCCTTCCGTTGAACAAGTTAGAGACGCTTTARATAARATAAATACTGTTCAACCTARAGTGAATC
AAGCAATTGCTTTACTTCAACCAAAAGAARATAATTCAGAACTTGTACAAGCTAAAARACGTTTACAAGACGCTGTAAAT
GACATACCTCAAACACAAGGTATGACACAACAAACAATTAATAATTATAATGACARACAACGTGAAGCTGAARGAGCACT
TACATCTGCACAAAGAGTGATTGATAATGGGGATGCTACAACTCAAGAAATTACTTCTGARAAATCTAAAGTAGAGCAAG
CAATGCAAGCTTTAACTAATGCTAAAAGTAATCTGAGAGCTGATAAGAATGAGTTACAGACTGCATATAACAAATTAATT
GAGAACGTATCTACCAATGGTAAAARACCGGCGAGTATACGTCAATACGAAACAGCCAAAGCCAGAATACARAATCAAAT
TAATGATGCTAAAAATGAAGCGGAGCGAATTTTAGGTAATGATAATCCACAAGTATCACAAGTAACTCAAGCATTGAACA
AAATCAAAGCTATTCAACCAAAATTAACAGAAGCTATCAACATGCTTCAAAACAAAGAAAATAATACAGAATTAGTCAAT
GCTARAAACAGACTTGAAAATGCAGTAAATGATACAGATCCAACACACCGGTATGACTCAAGAAACAATTAATAATTACAA
CGCTAAAAAGCGAGAAGCTCAAAATGAARTACAAAARGCGAACATGATTATTAATARTGGAGATGCTACTGCTCAAGATA
TTTCTTCTGAAAAATCTAAAGTAGAGCAAGTATTACAAGCATTACAAAATGCTARGAATGACTTAAGAGCTGATARAAGA
GAATTACAGACTGCATACAATAAACTTATACAAAATGTTAATACCAATGGTAAAARACCATCTAGTATTCAAAACTATAA
GTCTGCAAGACGAAATATCGAAAACCAATATAATACCGCTARARATGAAGCACATAATGTTCTTGAAAATACAAACCCTA
CTGTAAATGCAGTAGAAGATGCTTTACGTAAGATARATGCAATTCAACCAGAGGTTACRAARAGCTATTAATATACTTCAA
GATAAAGAAGATAATAGCGAACTTGTTAGAGCAARAGAAAAATTAGATCAAGCGATTAATAGTCAARCCATCACTAAATGG
TATGACTCAAGAATCTATTAATAATTACACAACAARACGTAGAGAAGCACAAAATATAGCAAGTTCTGCTGACACTATTA
TTAATAATGGGGATGCATCTATTGAACARATAACAGAAAATARAATTCGAGTTGAAGAGGCAACTAATGCACTTAACGAA
GCAAARCAACATTTAACGGCAGATACAACTTCTTTAAAAACTGAAGTACGGARATTAAGTAGGAGAGGCGACACAAACAA
CAAAAAGCCTAGCAGTGTTAGTGCTTATAACAATACTATTCATTCGCTACAATCTGAARATTACACAGACTGARAATAGAG
CAAATACTATCATCAATAAGCCTATTCGTTCTGTTGAAGAAGTAAATAATGCATTGCATGAAGTAAACCAATTGAACCAA
CGCTTAACAGATACAATTAACTTATTACAACCTTTAGCGAATAARGARAGCTTAAAAGAAGCTCGTAATCGACTTGARAG
TAARATTAATGAAACCGTTCAAACAGACGGTATGACTCAACAATCTGTTGAGAATTATARGCAAGCTAAAATARAAGCTC
AAAATGAATCTAGTATTGCACAARCTCTTATTAATAATGGTGATGCATCTGATCAAGAAGTTTCTACAGAAATAGAARAA
TTAAATCAAAAGCTGTCTGAATTAACAAATTCAATCAATCACTTAACAGTTAATAAAGAACCTTTAGAAACTGCCAARAAR
TCAGTTACAAGCARATATTGACCAARAACCTAGCACTGATGGTATGACGCAACAATCTGTACARAGCTATGARCGTARAC
TACAAGAAGCCAAAGATAABRATAAACTCAATTAATAATGTCTTAGCTAACAATCCAGATGTTAATGCTATCAGAACAAAC
AAAGTTGAGACGGAACAAATCAATAATGAATTAACACAGGCGAAACAAGGTCTTACTGTTGATARACAACCATTGATTAA
TGCAAAAACTGCTTTGCAACAAAGTCTAGATAATCAACCAAGTACTACTGGTATGACTGAAGCAACAATTCAARATTATA
ACGCTARAACGTCAAAARGCAGAGCARGTTATACAAAATGCAAATAAAATTATTGAAAACGCTCAACCTAGTGTACAACAA
GTGTCTGATGAGAAATCTAAGGTAGAGCAAGCACTCAGTGAATTGAACAARCGCCARATCAGCGCTTAGAGCTGATAAACA
AGAATTACAGCAAGCATATAATCAGTTGATTCAACCAACGGATTTAAATAATAAGAAACCAGCTTCTATCACTGCGTACA
ATCAARAGATATCAACAATTTAGTAACGAATTGAACAGCACTAAAACAAATACAGATCGCATTTTARAAGAGCARAATCCA
AGTGTAGCTGATGTCAACAATGCACTAAATAAAGTAAGAGAAGTACAACAAARATTARACGAAGCCAGAGCACTTTTACA
ARMATARAGARGATAATAGTGCACTAGTTCGAGCCAAAGAACAACTTCAACAGGCAGTTGACCAAGTCCCTTCAACAGAAG
GTATGACGCAACAAACTAAAGATGATTACAATTCAARACAACARGCTGCTCAACAAGAAATATCAAARGCACAACAAGTT
ATCGATAATGGCGATGCGACTACACAACAAATTTCTAACGCCARARACAAATGTTGAACGCGCTTTAGAAGCATTARATAR
TGCAAAAACTGGTTTAAGAGCAGATAAAGAGGAACTTCAAAATGCATATAATCAATTAACTCAAARAATATTGATACGAGCG
GTAAAACGCCTGCAAGTATCAGGAAATACAATGAAGCTAAGTCACGTATTCAAACTCAAATTGATTCAGCTARARATGAA
GCAAACAGTATTTTAACAAATGACAATCCTCAAGTATCACAAGTGACTGCTGCGTTAAACAAAATARAAGCTGTTCAACC
TGAATTAGATAAAGCGATAGCAATGCTTAAAAATAAAGAGAATAATAATGCATTGGTTCAAGCGAAACAACARACTTCAAC
AAATTGTTAATGAAGTAGATCCAACACAAGGCATGACAACAGATACTGCTAATAACTATARATCAAAAAAACGTGAAGCT
GAAGATGAAATACAARAAGCTCAACAAATCATTARCAATGGCGATGCCACTGAGCAACAAATTACTAACGARACARATAG
AGTAAATCAAGCGATTAATGCAATAAACAAAGCCAAAAACGATTTACGTGCTGATAAGTCTCAATTGGAARRATGCTTATA
ACCAATTAATACAAAATGTTGATACAAATGGTAAAAAACCTGCTAGTATTCAACAATACCAAGCTGCTCGACAAGCTATT
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GAGACGCAATACAATAACGCTARATCAGAAGCACATCAAATTCTTGAAARATAGTAACCCTTCAGTTAATGAAGTAGCACA
AGCATTACAAAAAGTTGAAGCTGTACAACTTAAAGTTAATGACGCGATTCATATACTTCARAATARAGAGAATAATAGTG
CACTTGTCACAGCTAAARATCAACTTCAGCAATCAGTTAATGATCAACCATTAACAACAGGTATGACTCARGATTCTATT
AATAACTATGAAGCTAAGAGAAATGAGGCTCAAAGTGCTATCAGARATGCAGAAGCTGTCATCAACAATGGCGATGCAAC
TGCARAACAARATTTCAGACGAGAAATCTARAGTTGAACAAGCACTAGCACATTTGAATGATGCTAAACAGCAATTAACTG
CAGATACTACTGAATTACAAACAGCAGTTCAACAATTAAACAGAAGAGGCGATACAARATAATAAAAAGCCAAGAAGTATC
AATGCATATAATAAAGCAATTCAATCATTAGAAACACAAATTACTTCTGCTARAGATAATGCCAACGCTGTGATACAARA
ACCTATACGTACTGTTCAAGAGGTAAATAATGCATTACAACAAGTAAATCAGTTGAATCAACAATTAACTGAAGCAATTA
ATCAACTTCAACCGCTATCAAATAATGATGCATTAAAAGCTGCAAGATTAAATTTAGAAARATARAATTARTCAARACTGTA
CAAACTGATGGTATGACACARACARATCTATAGAGGCTTATCARAACGCTAAACGCGTAGCCCARAATGAATCTAACACTGC
TTTAGCATTAATTAATAACGGCGATGCCGATGAACAACARATTACAACTGAAACAGACCGAGTCAATCAGCAARACTACAA
ACTTAACTCAAGCAATTAACGGGTTAACAGTTAATAAAGAACCATTAGAAACCGCTAAARCAGCGTTACARRATAACATC
GACCAGGTACCTAGTACAGATGGTATGACTCAGCAATCTGTTGCAAATTATAATCAAANACTACAAATAGCTAARAACGA
AATTAACACAATTAATAACGTTTTAGCGAACAATCCAGATGTTAATGCAATCAAAACGAATAAAGCAGAAGCGGAACGAA
TCAGTAACGATTTAACACAAGCTAAGAATAACTTACAAGTTGATACTCAACCTTTAGAAAAAATARAAAGACAACTTCAA
GATGAAATTGATCAAGGTACTAACACAGATGGAATGACTCAAGATTCAGTGGATAATTACAATGATAGCTTAAGTGCAGC
AATTATAGAARAAGGCABRAGTAAATAAATTACTTAAACGTAATCCGACAGTAGAACAAGTTAAAGAGAGCGTTGCTAATG
CACAACAAGTCATACAAGATTTACAAAATGCTCGAACTTCACTTGTTCCAGACAAARCTCAACTTCARGAAGCTARAAAT
AGATTAGAARACAGTATTAACCAACAAACAGATACTGACGGCATGACTCAAGATTCGCTTAACAATTATAATGATAAATT
AGCARAAGCTAGACAAAACCTTGAAAAAATATCTAAAGTTTTAGGTGGTCAACCTACTGTAGCTGAAATTAGACAAAATA
CAGATGAAGCAAATGCACATAARACAAGCATTAGACACTGCACGTTCTCAACTTACATTARATAGAGAGCCATATATCAAT
CATATTAATAATGAAAGTCATTTAAATAACGCGCAAAAAGATAATTTTAAAGCTCAAGTTAACTCAGCACCTAATCATAA
TACTTTAGAAARCGATTAAAAATAAGGCTGATACTTTAAATCAATCTATGACAGCATTAAGTGAAAGTATTGCAGATTACG
AAAATCARAAACAACAAGAAAATTATTTAGATGCATCTAACAATAAACGTCAAGACTATGACAATGCAGTCAATGCGGCT
AAAGGTATTTTAAACCAAACTCARAGTCCGACAATGAGTGCTGATGTGATTGATCARAAAGCTGAAGATGTTARACGTAC
GAAAACTGCGTTAGATGGAAATCRAAAGATTAGAAGTTGCTAAACAACAAGCACTTAATCATTTAAATACCTTARATGATT
TAAACGATGCTCAGCGACAAACTTTAACTGATACTATAARATCACTCTCCARACATCAATTCAGTGAATCARGCTAARGAA
AAAGCTAATACTGTTAARCACAGCAATGACTCARCTGAAACAAACTATTGCTAACTATGACGATGAATTGCATGACGGCAA
TTACATTAATGCAGATAAAGACAAARARGATGCTTATAATAACGCTGTTAACAATGCTARACAACTGATTAATCAATCTG
ATGCTAATCAAGCACAACTTGATCCAGCTGARATTAATAAAGTTACACAAAGAGTCAATACGACTAARAATGATCTARAT
GGTAATGACAAATTGGCTGAAGCTAAAAGAGATGCTAATACAACCATTGATGGTTTAACTTATCTAAATGAAGCTCAACG
TAACAAAGCTAAAGAAAATGTAGGCAAAGCTTCTACAARAACAARATATTACGAGTCAGTTACAAGATTACAATCAATTGA
ATATTGCTATGCAAGCATTACGTAACAGTGTGAACGACGTTAACAATGTTAAAGCARATAGCAATTATATARATGAAGAT
AATGGTCCARAAGAAGCTTACAATCAAGCCGTTACTCATGCTCAAACATTGATAAATGCACAATCTARCCCTGAAATGAG
CCGTGACGTAGTARATCAAAARACACAAGCAGTAAATACTGCCCATCAGAATTTACATGGACAACARAAGTTAGAACAAG
CACAAAGTAGTGCTAATACAGAAATCGGTAACTTACCAAACTTAACTAATACTCAAAAAGCTAAAGAARAGGAACTGGTA
AATAGTAAACAAACTCGTACGGAAGTACAAGAARCAACTTAACCAAGCTAAGTCACTAGATAGTTCTATGGGCACGTTAAA
ATCATTAGTTGCTAAACARCCTACAGTACAAARAACAAGTGTTTATATTAACGAAGATCAACCTGAGCAATCTGCCTACA
ATGATTCCATTACAATGGGACAARCTATARTTAATARAACAGCTGATCCAGTACTTGATAAAACTTTAGTTGATAACGCA
ATCAGTAACATTTCAACTAAAGAGAATGCACTGCATGGTGAACAAARATTARCAACTGCTAARACGGAAGCAATTAATGC
ACTTAATACATTAGCTGATTTAAACACACCTCAGAAAGAGGCTATTARAACAGCTATTAACACTGCTCATACAAGAACTG
ATGTAACTGCAGAGCAAAGTAAGGCTAATCAAATAAATAGTGCAATGCACACGTTGAGACAAAACATTTCTGACAACGAA
TCAGTAACARACGAAAGTAATTATATTAACGCTGAACCCGARAAACAACATGCCTTTACTGAGGCTCTARATAATGCTAR
AGAAATAGTTAATGAACAACAAGCCACTCTTGATGCCAATTCAATTAACCAAAAAGCACAAGCGATTCTTACTACTARAA
ATGCTTTAGATGGTGARGAACARATTACGTCGTGCTAARGAARAATGCCGATCAAGARATCAATACGTTARATCAATTGACT
GATGCGCAAAGARAATAGTGAAAAAGGTTTAGTCAACAGTTCTCAAACTAGAACAGAAGTTGCTTCTCAATTAGCARAAGC
TAARAGARCTAAATAAGGTGATGGAACAACTGAATCACCTTATCARTGGTARAARCCARATGATAAATAGCAGTAAATTTA
TCAATGAAGATGCGAACCAACAACAAGCATATTCAAATGCGATTGCARGTGCAGAAGCGCTTAAARACARATCACAAAAC
CCTGAATTAGATARAGTAACAATTGAACAAGCAATTAATAATATTAATTCTGCAATTAACAATCTAARCGGTGAAGCTAA
ACTGACTAAAGCTAAAGAAGATGCTGTTGCTTCAATAAACAACCTAAGCGGATTAACAAACGAGCARARAAACARAAGAAA
ATCAAGCCGTTAATGGCGCTCAAACTAGAGACCAAGTTGCTAATARATTACGTGATGCTGAAGCATTAGATCAATCAATG
CARACATTACGTGACTTAGTTAACAATCAAAATGCAATACATTCAACAAGTAATTATTTTAACGAGGATTCAACTCAAAR
GAATACTTATGATAATGCAATTGATAATGGCTCGACATATATAACTGGTCAACACAATCCAGAATTARATAAATCTACTA
TTGATCAAACGATTAGCCGAATTAACACAGCTAAAAATGATTTACATGGTGTAGARAAGTTACAAAGAGATAAGGGAACT
GCTAATCAAGARATTGGACAATTAGGTTATTTARATGACCCTCAARRAATCTGGTGAGGAATCCTTAGTCAACGGTTCAAA
TACACGTTCTGAAGTAGAAGAGCATCTTAATGAAGCTAAATCATTAAATARTGCAATGARACAATTARGAGATAAAGTAG
CTGAAAAGACTAATGTCAAACARAAGTAGCGATTACATTAATGATTCAACTGAACATCAACGTGGGTATGATCAAGCACTT
CAAGAAGCAGAAAATATTATTAATGAAATCGGTAATCCARCATTAAATAAATCGGARATTGAACAAAAGTTACAACAATT
GACTGACGCTCAAAATGCGTTACAAGGTTCACATCTATTAGARGAAGCTAAARATAATGCGATTACTGGAATCAATAAAC
TTACAGCATTAAATGATGCACARCGTCAAAARGCAATTGAAAATGTTCAAGCACAGCAGACAATCCCAGCAGTTAATCAA
CAATTAACTTTGGATAGAGAAATAAATACTGCAATGCAAGCTTTACGAGATAAAGTAGGCCAACAAAATAACGTTCACCA
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ACARAGTAATTATTTCAATGAAGATGARCAACCAAAACATAACTATGATAATTCTGTACAAGCCGGTCARACTATTATTIG
ATAAACTTCAAGATCCAATCATGAACAAAAATGAAATTGAGCAGGCTATTAATCAAATCAATACGACTCARACAGCGTTA
AGTGGAGAAAATAAATTACACACTGACCAAGAARAGCACARATAGACAAATAGAAGGTTTATCTAGTTTGAACACAGCTCA
AATCAACGCCGAAAAAGATTTAGTCAATCAAGCTAAAACAAGAACAGATGTTGCTCAAAAGTTAGCTGCAGCTAAAGAAA
TAAATTCTGCTATGAGTAATTTAAGAGATGGCATTCARAATARAGAGGACATCAARACGTAGCAGTGCATATATCAACGCA
GATCCGACTAAAGTTACAGCTTACGATCAAGCACTACAGARCGCAGAAAATATCATCARTGCCACACCAAACGTAGAGCT
TAATAAAGCTACAATTGAACAAGCGCTATCACGCGTTCAACAAGCACAACARGATCTTGATGGTGTTCAACAATTAGCTA
ATGCTAAACAACAAGCTACACAAACTGTCAATGGGTTARATAGCTTAAATGACGGTCAAAAGCGTGAATTAAATCTATTA
ATTAATTCAGCTAATACCCGTACAARAAGTACAAGAAGAATTAAACAARGCAACTGAATTGAACCATGCGATGGAAGCTTT
AAGAAACAGTGTTCAAAACGTTGATCAAGTAAARACARAGTAGCAATTATGTCAATGARGATCARCCTGAACAGCACAATT
ATGATAATGCTGTCAATGAAGCTCAAGCTACAATCAACAACAATGCTCAACCTGTTCTAGACARATTAGCTATAGAACGT
TTAACTCAAACTGTTAACACTACAARAGATGCATTACATGGTGCTCAAARACTGACACAAGACCAACAAGCTGCTGARAC
TGGAATACGTGGTTTAACGAGTCTCAATGAACCTCAGAARAATGCTGAAGTAGCTARAGTAACTGCAGCAACAACACGTG
ATGAAGTGAGARATATTCGTCARGARGCAACAACATTAGATACTGCAATGCTTGGTTTACGTARAAGCATTAARGATAAA
ARCGATACTAAAAATAGTAGTAAATATATTAATGAGGATCATGACCAACAACAAGCTTATGACAATGCTGTARATAATGC
TCAACAAGTTATCGATGAAACTCAAGCARCGTTAAGCTCAGATACAATCAATCAATTGGCARATGCCGTAACTCAAGCTA
AATCTAATCTTCATGGAGATACTARACTACAACACGATARAGATAGTGCTAAACAAACGATTGCTCAATTACAGAATTTG
AATTCAGCTCAAAAACATATGGAAGATTCTTTAATTGATAATGAATCTACACGTACGCAAGTCCAACACGATTTAACAGA
AGCTCAAGCTTTAGATGGTTTAATGGGTGCCTTAARAGAAAGTATTARAGATTATACTAATATTGTTTCAAACGGTAATT
ACATCAATGCGGAACCATCTAAGAAACAAGCATATGATGCAGCTGTACAAAATGCTCAAAATATAATARATGGAACGAAT
CAACCAACAATTAATAAAGGTAATGTCACTACRGCAACACARACCGTGARARATACTAAAGATGCCTTAGACGGTGATCA
TAGATTAGAGGAAGCTAAARATAATGCCAATCAAACAATCAGAAATCTATCTAATTTGAACAATGCCCAAAAAGATGCAG
AGARARATCTAGTTAATAGCGCATCAACATTAGAACAAGTTCAACAAAACTTACAAACCGCTCAACAATTAGATAATGCT
ATGGGTGAGTTACGACAAAGTATTGCTAAAAAAGATCARGTGAAAGCAGATAGTARATATCTAAATGAAGATCCTCAAAT
TAAGCAAAACTATGATGATGCAGTTCAACGTGTTGAAACTATTATTAACGAARACTCAAAACCCTGAATTACTTAARGCAA
ACATTGACCAAGCAACTCAATCCGTTCARAATGCAGAACAAGCTTTACATGGTGCTGARAAATTAAATCAAGACAAACAA
ACGTCTTCGACAGAACTAGATGGATTAACAGATTTAACAGATGCACAACGTGAAAAACTCAGAGAACAAATTAACACTTC
TAATAGTAGAGATGATATTAAGCAAAARATTGAGCAAGCARAAGCACTAARATGACGCAATGAAARARCTTAAAGAACAAG
TTGCGCARARAGATGGTGTTCATGCTAACAGTGATTATACARATGAAGATTCTGCACAAAAAGATGCGTATAATAATGCA
CTTAAACAAGCGGAAGACATTATTAATAACAGCTCAAATCCTAACTTAAATGCACAAGACATTACTAATGCTTTAAATAA
TATTAAACAAGCACAAGATAACCTTCATGGAGCTCAARAATTACAGCARGACAAAAATACAACTAATCARGCCATTGGTA
ACTTAAATCATCTTAATCARCCTCAAAARGATGCGCTTATACAAGCTATTAATGGAGCTACATCTAGGGACCAAGTTGCA
GAAARACTTAAAGAGGCCGAAGCGCTTGATGAAGCTATGAAACAACTTGAAGATCAAGTGAATCAAGATGATCAAATTTC
ARATAGCAGCCCATTCATAAATGAAGACTCAGACAAACAAAAAACTTATAATGATARAATCCAAGCTGCARAAGARATAA
TTAATCAAACATCTAATCCAACCTTAGATAAACAAAAAATTGCTGATACACTTCAAAATATTAAAGATGCAGTGAATAAT
TTACATGGTGATCAAAAATTAGCTCAATCTARACAAGATGCTAATAATCAATTARAATCATTTAGATGACTTAACCGAAGA
ACARAAAAACCATTTTAAACCGTTAATTAATAATGCTGATACTCGAGATGAGGTARATARACAACTAGAGATTGCTAAAC
AATTAAATGGTGATATGAGTACACTTCATAAAGTCATAAATGATAARAAGATCAAATTCAACATTTAAGCAATTACATTAAT
GCTGATAATGATARAAAACAAAATTATGATAATGCTATTAAAGAAGCTGAGGATTTAATTCATAATCATCCAGATACATT
AGATCATAAAGCATTACAAGATTTATTAAACAAGATAGACCAAGCGCATAACGAATTAAATGGAGAATCCAGATTTAAAC
AGGCTTTAGACAATGCTTTAAACGACATAGATAGCTTARACAGTCTCAATGTTCCACAACGCCAAACTGTTAAGGATARC
ATCAACCATGTGACAACTCTAGARAGTTTAGCTCAAGAATTGCAGAAAGCARAAGAGCTTAATGATGCTATGAAAGCAAT
GAGAGATAGCATTATGAATCARGAGCAAATTCGTARAAATAGCAATTATACTAATGAAGACTTAGCTCAACARAATGCCT
ATAATCATGCAGTRAGATAAAATAAATAACATTATTGGTGAAGACAATGCGACGATGGATCCTCAAATAATCARACAAGCA
ACTCAAGATATAAATACAGCTATAAATGGATTARATGGAGATCAAAARACTTCAAGATGCAAAGACAGATGCTARACAACA
AATTACTAACTTTACTGGTTTAACTGAACCACAAAARCAAGCATTGGAAAACATCATTAACCAACARACAAGCAGAGCAA
ATGTTGCTAAACAGTTAAGTCATGCTAAATTCTTAAATGGARAAATGGAAGAATTAAAAGTTGCAGTAGCCARAGCGTCA
TTRAGTAAGACAAAATAGTAACTATATTAATGAAGATGTCTCTGAARAARGAAGCATATGAACAAGCTATCGCAAAAGGTCA
GGARATAATTAATTCAGAAAATAATCCAACAATAAGTAGTACTGATATCAATCGTACCATTCAAGAAATTAATGATGCTG
AARCAAAATCTTCATGGTGATAATAAATTAAGACAAGCACAGGAAATTGCAAAGAATGAAATACAAAATCTAGACGGATTA
AATTCAGCTCARATAACARAATTAATCCAAGATATAGGCAGAACAACAACTAAACCTGCAGTAACTCAGAAACTAGAAGA
AGCAAAAGCAATAARACCAAGCTATGCAACAACTTAAACAAAGTATAGCCGATAAGGATGCTACTCTARATTCTAGTAACT
ATCTCAATGAAGATTCTGAGARARARGTTAGCGTACGATAATGCTGTAAGCCAAGCTGAACAACTCATAAATCAACTTAAC
GACCCAACTATGGATATAAGTAATATTCAAGCTATTACTCAAAAGGTCATTCAAGCAAAAGATTCATTGCACGGTGCGAA
TAAACTTGCACAAARTCAAGCAGATTCAAATTTAATAATARATCAATCARCARATTTAAATGATAAACAAAAGCAAGCAT
TAAATGACTTAATTAATCATGCTCARACTAARACAGCAAGTGGCAGAAATAATTGCACAAGCTAATAAGT TARATAACGAA
ATGGGCACACTAAARACACTCGTAGAAGAACAGTCAAACGTTCATCAACAAAGTARATATATTAATGAAGATCCGCAAGT
TCAAAATATTTATAATGACTCCATTCAARAAAGGTCGAGARATATTARACGGCACTACAGATGATGTTTTAAACAACAATA
ARATAGCAGATGCCATTCAAAACATTCATTTAACTAAARRACGATTTACATGGTGATCAAAAATTACAARAAGCACAACAA
GATGCAACCAATGAATTAAACTATTTAACARATCTAAACAATTCTCARAGACAAAGCGAGCATGATGAGATTAACTCTGC
TCCTTCAAGAACTGAAGTTTCTAATGATTTAAATCATGCTAAAGCACTTAATGAAGCTATGCGTCAACTTGAGAATGAAG
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TTGCTCTTGAAAACAGTGTTAARARATTARGCGACTTTATCAATGAAGATGARAGCGGCACAAAATGAATATAGTAATGCA
CTTCAARAAAGCTARAGACATTATCAACGGCGTTCCAAGTAGCACTTTAGATAAAGCTACAATTGAAGATGCTTTATTAGA
ATTGCAAAATGCTAGAGARAGTTTACATGGTGAGCAAARACTTCAAGAGGCTAAAARATCARGCTGTTGCTGAAATTGATA
ATTTACAAGCATTAAATCCTGGACAGGTTCTTGCTGARAARACATTAGTTAACCAAGCATCAACCARACCAGARGTTCAA
GAAGCCTTACARAAAGCARAAGAACTTAATGAAGCTATGARAGCACTGARAACTGARATARATARARAAGAACARATCAA
GGCTGATAGTAGATATGTAAATGCTGACAGTGGTCTTCAAGCARATTACAATTCTGCGTTARATTATGGTTCTCAAATTA
TTGCAACTACCCAACCACCAGAGCTTAATAAAGATGTAATAAATAGAGCAACTCARACGATTAAAACTGCTGAAAATAAT
TTAAATGGGCAATCTAAATTAGCAGAGGCTAAGTCAGACGGAAATCARAGCATCGAACATTTGCAAGGATTARCACAATC
ACAAAAAGATADACAACATGATTTAATTAATCAAGCTCARACTAAACAACAGGTAGATGATATCGTARATAACTCTARARC
AATTAGATAACTCTATGAATCAACTACAACAAATTGTTAACAATGACAATACAGTAAAACAAAATAGTGATTTCATTAAT
GAAGATTCCAGCCAACAGGATGCTTATAATCATGCAATTCAAGCAGCARAAGATTTGATAACTGCTCATCCAACTATCAT
GGATARAAATCAAATAGATCAAGCTATTGAAAATATCAARACAAGCACTTAATGATTTACACGGTAGTAATAARCTATCAG
AAGATAAAARAGAAGCTTCAGAACAACTACAAAACCTTAATAGCTTGACGAACGGGCAAAAAGATACGATTTTAAATCAT
ATTTTCAGTGCACCAACAAGAAGCCAAGTAGGAGAAAAAATTGCARGTGCTAAACAATTAAATAATACAATGARAGCACT
TAGAGATTCTATTGCTGATAATAATGAAATTTTACAARGTAGTAAGTACTTCAATGAAGATTCTGAACAACAANATGCTT
ATAATCAAGCCGTAAATAAAGCTAAAAATATAATTAATGATCARCCAACACCAGTAATGGCARATGATGAGATTCARAGT
GTCCTABMATGAAGTTAAACABACTAAAGATAATTTACATGGTGATCARARACTTGCTAACGACAAGACAGATGCTCAAGC
AACATTAAATGCGTTAAATTACTTAAATCAAGCGCAAAGAGGTAATCTTGAAACTAAAGTTCAAAACTCTAATTCTAGAC
CAGAAGTACAAAAAGTAGTTCAATTAGCAAATCAACTTAATGATGCGATGAAAANATTAGATGATGCTTTAARCTGGTAAT
GACGCAATAAAACAAACGAGTAATTATATTAATGAAGATACTTCTCARCAAGTTAACTTTGATGAGTATACAGATAGAGG
TAAARACATAGTTGCTGARCARACAAATCCAAATATGTCTCCAACTAATATTAACACTATTGCTGATAAAATTACTGAAG
CTAAAAACGATTTACATGGCGTACAAAAACTARAACAAGCTCAACAACAGTCCATCAATACTATTAATCARATGACTGGT
CTAAACCAAGCTCAAARAGAACAATTARAATCAAGAAATTCAACARACTCARACCCGTTCTGAAGTACATCAAGTAATTAA
TAAAGCACAAGCTTTAAATGATTCAATGAATACTTTACGTCARAGTATTACTGATGAACATGAAGTTAAACAAACAAGTA
ACTACATCAATGAAACTGTTGGTAATCAAACTGCATATAARCAATGCCGTTGATCGTGTAARACARATAATCAATCARACA
TCTAATCCAACTATGAATCCTTTAGAGGTGGAACGTGCAACATCARATGTARARATTTCTAAAGATGCACTTCATGGTGA
ACGTGAATTGAATGACAATAAAAATTCAARAACTTTTGCAGTCAATCACTTAGATAACCTCAATCAAGCTCARRAAGARG
CATTAACTCATGAAATTGAACAAGCAACTATAGTTTCACAAGTAAATAATATCTATAACAAAGCGAMAGCTTTARATAAT
GATATGAAAAAACTTAAAGATATCGTTGCTCAACAAGATAATGTGAGACAATCAAACAATTATATARACGAGGATAGTAC
ACCTCAAARATATGTACAACGATACAATTAATCATGCACAATCAATCATTGATCAAGTAGCAARACCCTACGATGTCTCATG
ACGAAATAGAGAATGCAATCAATAACATARAGCATGCCATCAATGCACTCGATGGAGAACATAAATTACAACAAGCRAAA
GARAATGCAAACTTATTGATTAARTAGTTTARACGATTTAAATGCACCACAAAGAGATGCCATAAATAGATTGGTTAATGA
AGCTCAAACAAGAGAAAAAGTAGCTGAACAACTTCAAAGTGCTCAAGCTTTAAATGACGCTATGAAGCATTTAAGAAACA
GCATTCAAAATCAATCATCCGTAAGACAAGAGAGCAAATATATTAATGCAAGTGATGCTAAARAAGAGCAATATAATCAC
GCAGTTAGAGAAGTCGAAAATATTATCAATGAACAACATCCAACATTGGATAAAGAAATAATTAAGCAACTAACGGATGG
TGTAAATCRAGCGAATAATGACTTAAATGGCGTTGAATTATTAGATGCTGATAAGCAAAACGCACATCAATCGATACCTA
CATTGATGCACTTAAATCAAGCACAACAAAACGCATTAAATGAAAAAATTAATAACGCAGTTACCAGAACTGARAGTTGCG
GCTATTATTGGCCAAGCAAARACTACTCGATCATGCTATGGAGAATTTAGAAGARAGTATCAAAGATAAAGAGCAAGTCAA
ACAGTCAAGTAACTATATTAATGAAGATTCTGATGTTCAAGAARCATACGATAACGCCGTTGATCATGTGACAGARATAC
TTAATCAAACAGTAAATCCAACTTTATCTATTGAAGATATAGAGCATGCTATCAACGAAGTTAATCAAGCGAAARARCAA
CTCAGAGGTAAACAAARACTTTATCAARACTATCGATTTAGCTGATAAAGAATTAAGTAAATTGGATGATTTARCATCACA
ACBRAAGCAGTTCAATATCTAATCAAATATATACTGCTARAACGAGAACAGARAGTTGCCCAAGCAATTGAAARAGCARAAT
CATTAAATCATGCAATGAAAGCACTTAACAAAGTATATAAAAATGCAGATAAAGTGTTAGATAGTAGTCGATTCATTAAC
GAAGATCAACCTGAAAAAAAGGCGTATCRAACAAGCTATARATCATGTTGATTCAATCATTCATAGACAAACAAATCCTGA
AATGGATCCAACAGTAATCAATAGCATAARCTCATGAACTCGAAACAGCTCAARATAACTTACATGGTGATCAGAAACTTG
CTCATGCACAACAAGATGCCGCTAATGTAATTAATGGTCTAATTCATCTTAATGTTGCTCAACGTGAGGTAATGATARAT
ACGAATACAAATGCTACAACACGCGAAARAGTTGCAARAGAACTTAGATAATGCTCAAGCTCTTGATAAAGCTATGGAAAC
ACTACAACAAGTAGTTGCTCATAARAATAATATATTGAACGATAGTAAATATTTARATGAAGATTCAAARATATCAACARC
AATACGATCGAGTTATTGCTGATGCCGAACAACTACTTAATCAGACAACAAATCCAACATTAGAACCTTATAARGTCGAT
ATTGTTAAGGATAATGTCCTAGCTAACGAARAAATACTATTTGGCGCAGAAARACTATCATATGACAAATCAAATGCARA
TGATGAAATTAAACATATGAATTATCTTAATAATGCACAAAAGCAATCTATARAAGATATGATTTCTCACGCAGCATTAA
GAACTGAAGTTAAACAACTTCTGCAACAAGCTAAAATCCTTGATGAAGCCATGAAATCACTTGAAGATAAAACTCARGTA
GTGATTACAGATACTACTTTGCCTAATTACACTGAARGCTTCAGAGGATAAAARGGARARAGTAGACCARACTGTATCACA
TGCTCAAGCGATTATTGATAARAATAAATGGCTCAAATGTAAGTTTAGATCAAGTACGACAAGCACTAGAACAATTAACTC
AAGCATCAGAAAACCTCGATGGTGATCAGCGAGTTGAAGAAGCTARAGTTCATGCTAATCARACAATTGATCAATTAACA
CATCTTAARTTCATTACAACAACAAACTGCGARAGAMAGTGTTAAAAACGCAACAAAACTAGAAGARATCGCTACTGTTAG
TAACAATGCTCAGGCATTARACAAAGTAATGGGTAAATTAGAACAATTCATTAATCATGCTGATTCTGTTGAAAATAGTG
ATAATTATAGACAAGCCGACGACGACAARATCATCGCTTATGATGAAGCACTTGAACATGGACAAGATATACAAAAAACT
AACGCAACCCAAAATGAAACAAAACAAGCGTTACAACAATTAATATATGCAGAARCATCGTTAAATGGTTTCGAAAGATT
ARATCATGCTAGACCACGAGCTTTAGAATATATCAAATCACTAGAAAAAATAAACAATGCTCAAAAGTCTGCTTTAGAGG
ATAAAGTAACGCAATCGCATGATTTATTAGAATTAGAACATATTGTCAACGAGGGCACARACCTCAATGACATTATGGGT
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GAATTAGCTAACGCAATCGTTAATAACTATGCTCCAACCARAGCAAGTATAAATTATATTAACGCCGATARCCTACGCAA
BGATAACTTTACTCAAGCTATCAACAATGCACGTGATGCACTCAACARAACTCAAGGTCAGAACTTAGATTTCAATGCAA
TTGATACATTTAAAGATGATATATTCAAAACTARRGATGCACTTAACGGTATTGAACGTTTAACAGCTGCAAAATCAAAR
GCAGAAAAACTAATTGATAGTTTAARATTTATTAATAAAGCTCAATTCACACATGCARATGATGAAATTATGAATACTAA
TTCTATTGCACAATTGTCTAGAATCGTGAATCAAGCATTTGATTTAAATGATGCAATGAAATCTTTAAGAGATGAACTTA
ATAATCAAGCTTTTCCTGTCCAAGCAAGCTCAAATTATATARATTCAGATGAAGATTTAAAACAACAATTTGACCATGCT
TTAAGTAATGCTCGAAAAGTTCTTGCAARAGAARATGGTAAAAATTTAGATGAAAAACAAATTCAGGGACTCAAACAAGT
GATTGAGGATACTAAAGATGCTTTAAATGGTATCCAACGTTTATCAAAAGCTAAAGCTAAAGCAATTCAATACGTACAAT
CTTTATCTTATATCAATGATGCACAGCGTCATATTGCTGAAAATAATATTCACAACTCTGATGATTTATCATCTTTAGCA
AATACATTATCTAAAGCTAGTGATTTAGATAATGCAATGAAAGACTTACGAGATACTATAGAAAGTAATTCAACTTCTGT
TCCAAATAGTGTGAATTATATTAATGCTGATARGAATTTACAAATTGAATTTGATGAGGCGCTACAACAAGCAAGTGCAA
CAAGTTCTAAAACTTCAGAAAATCCAGCAACGATTGAAGAAGTATTAGGTCTTAGTCAAGCCATTTACGATACAARARAT
GCATTABRATGGTGAACADRCGACTTGCAACTGAGAAGAGCAAAGATCTAARATTAATAAAAGGATTAAAAGATTTARATAA
AGCACAACTTGAAGATGTCACARACAAGGTAAATTCAGCAAATACTTTAACAGAGTTATCTCAGCTCACTCAATCAACGT
TAGAATTAAACGATAAAATGAAATTATTGAGAGATAAGCTTAAAACTTTAGTARATCCTGTTAAAGCAAGTTTAAATTAT
| AGAARCGCTGATTATAATTTAARACGTCAATTTARCAAAGCTTTAAAAGAAGCTARAGGCGTATTARATAAAAATAGCGG
TACAARTGTCAATATCAATGACATTCAACATCTTTTAACACAAATAGATAATGCTARAGACCAATTARATGGTGAACGAC
GTCTAARAGAACATCAACARAAATCTGAAGTATTTATTATTAAAGAATTAGATATACTTAATAATGCTCARAAAGCTGCA
ATAATTAATCAGATTAGAGCGTCTARAGACATTAAAATAARTTAATCAAATCGTTGATAATGCAATAGAARTTARATGATGC
TATGCAAGGTTTAAAAGAACATGTAGCTCAATTAACAGCAACTACAAAAGACAACATTGAATATTTARATGCTGATGAAG
ACCATAAATTACRATATGATTACGCTATCAACTTAGCGAATAATGTTCTTGACAAAGAANACGGTACAAATAAAGACGCT
AATATCATAATTGGAATGATTCAARACATGGATGATGCTAGAGCACTTCTAAATGGAATTGAAAGACTTAAAGATGCTCA
ABRCABAAGCACATAATGACATTAAAGATACGCTCAAACGTCAACTTGATGAAATTGAACACGCTAATGCAACATCARATT
CTAARGCTCAAGCTARACARATGGTAAATGAGGAAGCTAGAAARGCGCTTTCTAATATTARTGACGCAACATCAAATGAT
TTAGTTAATCAAGCAAAARGATGAAGGGCAATCTGCAATTGAACACATACATGCAGATGAATTACCTAARGCAARACTAGA
TGCTAATCAAATGATTGACCAAAAAGTTGAAGATATAAATCACTTAATTAGTCAAAATCCAAACTTATCAAATGAAGARA
ARAATAAACTARTATCTCARATTAATAAGTTAGTAAATGGAATTAAGAATGAAATTCAACARGCTATAAACAAACAACAL
ATAGAAARTGCTACAACARRACTAGATGAAGTCATTGARACTACTARARAAATTAATTATCGCCARAGCAGAAGCTARRCA
. AATGATAAAAGAGTTATCACAAAAGAAACGAGATGCAATAAATAACAACACTGATTTAACACCTTCTCAARAGGCACATG
CTTTAGCAGATATTGATAAAACAGAAAAAGATGCACTTCAACATATCGAAAATTCTAATTCAATTGATGATATCAATAAC
AATAAAGAGCATGCATTTAATACTTTAGCTCATATCATTATTTGGGATACTGATCAGCAACCATTAGTTTTTGAACTACC
TGAATTGAGCCTTCAAAATGCTCTAGTAACAAGTGAGGTGGTTGTTCACAGAGATGAAACTATTTCATTAGAATCTATAA
TTGGAGCTATGACTTTAACTGATGAACTTAAAGTCAATATTGTTTCATTACCGAACACTGATAAAGTAGCTGATCACCTA
ACCGCTAAAGTTAAGGTTATTTTAGCTGATGGCTCATATGTCACTGTARATGTTCCAGTCARAGTTGTAGARARAGAATT
ACAAATAGCTAARAAGGATGCTATAAAAACAATTGATGTTCTGGTAAAACAARAAATCAAAGATATAGATTCTAATAACG
AATTAACGTCTACTCAACGTGAAGATGCAARAAGCTGAAATTGAAAGATTGARAAAGCAAGCCATCGATAAAGTGARTCAT
TCAAAATCGATTAARAGATATTGARACAGTAAAACGAACTGATTTTGAAGAAATAGATCAGTTTGATCCTAAACGCTTTAC
GCTAAATARAAGCTAAAAAGGATATCATTACTGATGTTARTACTCAAATCCAAAATGGTTTCAAAGAAATTGAAACAATAA
AAGGTTTAACTTCTAATGAAAARACTCAGTTTGATABRACAATTAACTGCACTACAAAAAGAATTTTTAGAAARRGTCGAG
CATGCTCATAATTTAGTAGAATTAAATCAATTACAACAAGAGTTTAATAATAGATATARACATATTTTAAACCAAGCACA
TTTACTAGGTGARAAACATATAGCAGAACATARATTAGGATATGTTGTAGTARACAAAACTCAGCAAATACTAAATAATC
AATCTGCTTCTTACTTTATAAAACAATGGGCACTTGATAGAATTARACAAATTCAACTAGAAACGATGAATTCAATTCGT
GGTGCGCATACCGTACAAGATGTACACAAAGCATTATTACAAGGTATAGAGCAAATCTTGAAAGTAAATGTAAGTATTAT
AAATCAATCTTTCARCGATTCCTTGCATAACTTTAATTATCTTCATTCAAAATTTGATGCTAGATTAARGAGARAAGGATG
TTGCAAACCATATCGTACAAACTGAAACATTCAAAGAAGTTCTARAAGGAACGGGTGTTGAACCAGGTAAARATCARACAARA
GAAACACAGCAACCARAACTTCATAAGAATGATAATGATAGCCTATTCARACATTTAGTTGATAATTTCGGCARAACTGT
AGGTGTTATTACATTAACTGGTTTACTTTCTAGTTTCTGGTTAGTTTTGGCTAAAAGACGTAARARAAGAAGAAGAAGAAA
AACAATCGATAAAARATCATCACARAAGATATTCGTCTTTCAGATACTGATARAATAGATCCAATTGTAATAACTAAGCGT
AARAATAGATARAGARGAACAAATTCAAAACGATGACAAACATTCAATTCCAGTTGCTAAACATAAGAAATCTARAGAARA
GCAATTGAGTGAAGAGGATATTCATTCARAATCCCCGTCGTTAAGCGTAAACARAACAGTGATAACARAGATACAAAACAGA
AGAAAGTTACTTCTAAAAAGAAGAAAACGCCTCAGTCAACTARAAAAGTTGTAARAACCAARAAGCGTTCTAARANG

SEQ ID NO:49 polynucleotide sequence

ATGAGAGATAAGAAAGGACCGGTAAATAAAAGAGTAGATTTTCTATCARATAAATTGAATAAATATTCAATAAGAAAATT
TACAGTTGGAACAGCATCTATTTTAATTGGCTCACTAATGTATTTGGGAACTCAACAAGAAGCAGAAGCAGCTGARAACA
ATATTGAGAATCCAACTACATTAAAAGATAATGTCCAATCAAAAGARGTGAAGATTGAAGAAGTAACAAACARAGACACT
GCACCACAAGGTGTAGAAGCTARATCTGAAGTAACTTCARACAAAGACACAATCGAACATGAAGCATCAGTAAARGCTGA
AGATATATCAAAAARGGAGGATACACCAAAARGAAGTAGCTAATGTTGCTGAAGTTCAGCCGARATCGTCAGTCACTCATA
ACGCAGAGGCACCTAAGGTTAGAAAAGCTCGTTCTGTTGATGAAGGCTCTTTTGATATTACAAGAGATTCTAAAAATGTA
GTTGAATCTACCCCAATTACAATTCAAGGTAAAGAACATTTTGAAGGTTACGGAAGTGTTGATATACAAARARACCCAAC
AGATTTAGGGGTATCAGAGGTAACCAGGTTTAATGTTGGTAATGAAAGTAATGGTTTGATAGGAGCTTTACAATTARAAA
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ATAAAATAGATTTTAGTAAGGATTTCAATTTTAARGTTAGAGTGGCAAATAACCATCAATCARATACCACAGGTGCTGAT
GGTTGGGGGTTCTTATTTAGTAAAGGARATGCAGAAGAATATTTAACTAATGGTGGAATCCTTGGGGATAAAGGTCTGGT
AAATTCAGGCGGATTTAAAATTGATACTGGATACATTTATACAAGTTCCATGGACAAAACTGAAAAGCAAGCTGGACAAG
GTTATAGAGGATACGGAGCTTTTGTGAAAAATGACAGTTCTGGTAATTCACARATGGTTGGAGAAAATATTGATARATCA
AARACTAATTTTTTAAACTATGCCGACAATTCAACTAATACATCAGATGGAAAGTTTCATGGGCAACGTTTAAATGATGT
CATCTTAACTTATGTTGCTTCAACTGGTAAAATGAGAGCAGAATATGCTGGTAARACTTGGGAGACTTCAATAACAGATT
TAGGTTTATCTAAAAATCAGGCATATAATTTCTTAAT TACATCTAGTCARAGATGGGGCCTTAATCAAGGGATARATGCA
AATGGCTGGATGAGAACTGACTTGAARGGTTCAGAGTTTACTTTTACACCAGAAGCGCCAAAAACAATAACAGAATTAGA
AAADDAAGTTGRAAGAGATTCCATTCAAGAAAGAACGTAAATTTAATCCGGATTTAGCACCAGGGACAGAAARAAGTAACAA
GAGAAGGACARAAAGGTGAGAAGACAATAACAACACCAACACTAAAAAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTARAGGT
GAATCGAAAGARGAGATCACAAAAGATCCGATTAATGAATTAACAGAATACGGACCAGAAACGATAGCACCAGGTCATCG
AGACGAATTTGATCCGAAGTTACCAACAGGAGAGARAGRAGAAGTTCCAGGTARACCAGGAATTAAGAATCCAGAMACAG
GAGACGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGTGTAACAAAATATGGACCTGTAAAAGGAGACTCGATTGTAGAARAAAGAAGAR
ATTCCATTCGAGARAGAACGTARATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGAACAGAAAAAGTARCAAGAGAAGGACARAARGG
TGAGAAGACAATAACGACACCAACACTAAAAAATCCATTAACTGGAGARATTATTAGTAARAGGTGAATCGARAAGAAGAGA
TCACAARAAGATCCGATTAATGAATTAACAGAATACGGACCTGARACAATAGCGCCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCG
AAGTTACCAACAGGAGAGAAAGAAGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAATTAAGAATCCAGAAACAGGAGACGTAGTTAGACC
GCCGGTCGATAGCGTAACAAAATATGGACCTGTAAAAGGAGACTCGATTGTAGAAAAAGARGAAATTCCATTCAAGAAAG
AACGTAAATTTAATCCTGATTTAGCACCAGGGACAGAARAAGTAACAAGAGAAGGACAARAAGGTGAGAAGACAATAACG
ACGCCAACACTAAAAAATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTAAAGGTGAATCGAAAGAAGAAATCACAAAAGATCCGAT
TAATGAATTAACAGAATACGGACCAGAAACGATAACACCAGGTCATCGAGACGAATTTGATCCGAAGTTACCAACAGGAG
AGAAAGAGGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAATTAAGAATCCAGAAACAGGAGATGTAGTTAGACCACCGGTCGATAGCGTA
ACAAAATATGGACCTGTAAAAGGAGACTCGATTGTAGAARAAGAAGAAATTCCATTCCGAGAAAGARCGTARATTTAATCC
TGATTTAGCACCAGGGACAGAARAAGTAACAAGAGAAGGACAAAAAGGTGAGAAGACAATAACGACGCCAACACTAARAA
ATCCATTAACTGGAGAAATTATTAGTARAGGTGAATCGAAAGAAGAARATCACAAAAGATCCAGTTAATGAATTAACAGAA
TTCGGTGGCGAGAAAATACCGCAAGGTCATARAGATATCTTTGATCCAAACTTACCAACAGATCAAACGGAARRAGTACC
AGGTAAACCAGGAATCAAGAATCCAGACACAGGAAAAGTGATCGAAGAGCCAGTGGATGATGTGATTARACACGGACCAA
AAACGGGTACACCAGAAACAAAAACAGTAGAGATACCGTTTGAAACAAAACGTGAGTTTAATCCARAATTACRACCTGGT
GARGAGCGAGTGAAACAAGAAGGACAACCAGGAAGTAAGACAATCACARCACCAATCACAGTGAACCCATTAACAGGTGA
AAAAGTTGGCGAGGGTCAACCAACAGAAGAGATCACAAAACAACCAGTAGATAAGATTGTAGAGTTCGGTGGAGAGAAAC
CAAAAGATCCAAANGGACCTGAARACCCAGAGAAGCCGAGCAGACCAACTCATCCAAGTGGCCCAGTARATCCTAACAAT
CCAGGATTATCGAARGACAGAGCAAAACCARATGGCCCAGTTCATTCAATGGATAAAAATGATAAAGTTAAAAARATCTAA
AATTGCTAAAGAATCAGTAGCTAATCAAGAGAAARAACGAGCAGAATTACCARAAACAGGTTTAGARAGCACGCAARARG
GTTTGATCTTTAGTAGTATAATTGGAATTGCTGGATTAATGTTATTGGCTCGTAGAAGARAGAATTAA

SEQ ID NO:50 polynucleotide sequence

ATGGGCARACGTAGACAAGGTCCTATTAATAAAAAAGTGGATTTTTTACCTAACAAATTARACAAGTATTCTATARGAAA
ATTCACTGTTGGTACGGCCTCAATATTACTTGGTTCGACACTTATTTTTGGAAGTAGTAGCCATGAAGCGAAAGCTGCAG
AAGARAAACAAGTTGATCCAATTACACAAGCTAATCAARATGATAGTAGTGAAAGATCACTTGAARACACAAATCAACCT
ACTGTAAACAATGAAGCACCACAGATGTCTTCTACATTGCAAGCAGAAGAAGGAAGCAATGCAGAAGCACCGAATGTTCC
AACTATCAAAGCTAATTCAGATAATGATACACAAACACAATTTTCAGAAGCCCCTACAAGAAATGACCTAGCTAGAARAG
AAGATATCCCTGCTGTTTCTAAAAACGAGGAATTACAATCATCACAACCAAACACTGACAGTAAAATAGAACCTACAACT
TCAGAACCTGTGAATTTAAATTATAGTTCTCCGTTTATGTCCTTATTAAGCATGCCTGCTGATAGTTCATCCAATAACAC
TAAARATACAATAGATATACCGCCAACTACGGTTAARRGGTAGAGATAATTACGATTTTTACGGTAGAGTAGATATCCAAA
GTAATCCTACAGATTTAAATGCGACAAATTTAACGAGATATAAT TATGGACAGCCACCTGGTACAACAACAGCTGGTGCA
GTTCAATTTAAAAATCAAGTTAGTTTTGATAAAGATTTCGACTTTAACATTAGAGTAGCAAACAATCGTCAAAGTAATAC
AACTGGTGCAGATGGTTGGGGCTITATGTTCAGCAAGARAGATGGGGATGATTTCCTAAARAACGGTGGTATCTTACGTG
ARAAAGGTACACCTAGTGCAGCTGGTTTCAGAATTGATACAGGATATTATARTAACGATCCATTAGATAAAATACAGAAA
CAAGCTGGTCAAGGCTATAGAGGGTATGGGACATTTGTTAAAAATGACTCCCAAGGTAATACT TCTAAAGTAGGATCAGG
TACTCCATCAACAGATTTTCTTAACTACGCAGATAATACTACTAATGATTTAGATGGTARATTCCATGGTCAAAARTTAA
ATAATGTTAATTTGAAATATAATGCTTCAAATCAAACTTTTACAGCTACTTATGCTGGTAARMACTTGGACGGCTACGTTA
TCTGAATTAGGATTGAGTCCAACTGATAGTTACAATTTTTTAGT TACATCAAGTCAATATGGAAATGGTAATAGTGGTAC
ATACGCAGATGGCGTTATGAGAGCTGATTTAGATGGTGCAACATTGACATATACTCCTAAAGCAGTCGATGGAGACCCAR
TTACATCAACTAAGGAAATACCATTTAATAAAAAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAAAAAGTCGTT
CAAAAAGGTGAACCAGGAATTGAAACAACAACAACACCAACTTATGTCAATCCTAATACTGGAGAAAAAGTAGGTGAAGG
CACACCTACAACAAAGATCACTAAACAACCAGTGGATGAAATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGACATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCGAAAGGTAGTCAAACAACGCAACCAGGTAAGCCAGGAGTTAAAAATCCTGATACA
GGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACAARATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGA
AATTCCATTCGACAAGARACGTGAATTCAATCCTGATTTARARCCAGGTGAAGAGCGTGTTAAACAAARAGGTGAACCAG
GAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGGGAARAAAGTTGGCGARGGTGAACCAACAGARAAA
ATAACARAACAACCAGTAGATGAAATCACAGAATATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCC
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GAACGCACCGAAAGGTAGCCAAGAGGACGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTAAAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACAC
CACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAA
AAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAGAAAGTCGTTCAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTAC
AACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAAAAATAACAAAACAACCAG
TGGATGAAATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCGAACGCACCGAAAGGT
AGCCAAGAGGACGTTCCAGGTAAGCCAGGAGTTAAAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGT
GACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCATTCGACAAGAAACGTGAATTCAATC
CTGATTTAAAACCAGGTGAAGAGCGTGTTAAACAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAG
AACCCATTAACAGGGGAAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAAAAGTAACAAAACAACCAGTGGATGAAATCGTTCA
TTATGGTGGCGAAGAAATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCAAATGCACCGAAAGGTAGCCAAGAAGACGTTC
CAGGTAAACCAGGAGTTAAAAACCCTGATACAGGCGAAGTAGTTACTCCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCA
GTTGATGGAGATCCGATTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAAAAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGG
TACAGAGAAAGTCGTTCAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACACCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAG
AAAAAGTTGGCGAAGGTGAACCAACAGAAAAAATAACAAAACAACCAGTGGATGAGATCGTTCATTATGGTGGCGAAGAA
ATCAAGCCAGGCCATAAGGATGAATTTGATCCGAACGCACCGAAAGGTAGTCAAACAACGCAACCAGGTAAGCCAGGAGT
TAAAAATCCTGATACAGGCGAAGTAGTCACACCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCAGTTGATGGAGATCCGA
TTACGTCAACGGAAGAAATTCCGTTTGATAAAAAACGCGAATTTGATCCAAACTTAGCGCCAGGTACAGAGAAAGTCGTT
CAAAAAGGTGAACCAGGAACAAAAACAATTACAACGCCAACAACTAAGAACCCATTAACAGGAGAAAAAGTTGGCGAAGG
TGAACCAACAGAAAAAATAACAAAACAACCAGTGGATGAGATTGTTCATTATGGTGGTGAACAAATACCACAAGGTCATA
AAGATGAATTTGATCCAAATGCACCTGTAGATAGTAAAACTGAAGTTCCAGGTAAACCAGGAGTTAAAAATCCTGATACA
GGTGAAGTTGTTACCCCACCAGTGGATGATGTGACAAAATATGGTCCGAAAGTTGGTAATCCAATCACATCAACGGAAGA
GATTCCATTTGATAAGAAACGTGTATTTAATCCTGATTTAAAACCAGGTGAAGAGCGCGTTAAACAAAAAGGTGAACCAG
GAACAAAAACAATTACAACACCAATATTAGTTAATCCTATTACAGGAGAAAAAGTTGGCGAAGGTAAATCAACAGAAAAA
GTCACTAAACAACCTGTTGACGAAATTGTTGAGTATGGTCCAACAAAAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAA
ACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGG
AACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGT
ACGCCAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGC
AGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAGCAGAACCAGGTAAACCAGCGGAACCAGGTACGCCAACACAATCAG
GTGCACCAGAACAACCAAATAGATCAATGCATTCAACAGATAATAAAAATCAATTACCTGATACAGGTGAAAATCGTCAA
GCTAATGAGGGAACTTTAGTCGGATCTCTATTAGCAATTGTCGGATCATTGTTCATATTTGGTCGTCGTAAAAAAGGTAA
TGAAAAATAA

SEQ ID NO:51 polynucleotide sequence ~
ATGAAGAAACTATATACATCTTATGGCACTTATGGATTTTTACATCAAATAAAAATCAATAACCCGACCCATCAACTATT
CCAATTTTCAGCATCAGATACTTCAGTTATTTTTGAAGAAACTGATGGTGAGACTGTTTTAAAATCACCTTCAATATATG
AAGTTATTAAAGAAATTGGTGAATTCAGTGAACATCATTTCTATTGTGCAATCTTCATTCCTTCAACAGAAGATCATGCA
TATCAACTTGAAAAGAAACTGATTAGTGTAGACGATAATTTCAGAAAL1llsGTGGLLllAAAAGCTATCGTTTGTTAAG
ACCTGCTAAAGGTACAACATATAAAATTTATTTCGGATTTGCTGATCGACATGCATACGAAGACTTTAAGCAATCTGATG
CCTTTAATGACCATTTTTCAAAAGACGCATTAAGTCATTACTTTGGTTCAAGCGGACAACATTCAAGTTATTTTGAAAGA
TATCTATACCCAATARAAGAATAG

SEQ ID NO:52 polynucleotide sequence
ATGTATTTATATACATCTTATGGGACTTACCAATTTTTAAATCAAATTAAACTTAATCATCAAGAACGTAGTTTATTTCA
ATTTTCCACTAATGATTCCTCAATAATCTTAGAAGAGTCTGAGGGAAAATCAATCTTAAAACATCCTAGTGCATATCAAG
TGATTGATAGCACAGGTGAATTTAACGAACATCATTTTTATAGTGCTATTTTTGTCCCTACATCTGAAGATCATCGTCAA
CAGCTAGAGAAAAAATTATTACTCGTAGACGTACCTTTAAGAAATTTTGGTGGTTTTAAAAGCTATCGTTTATTAAAACC
CACTGAGGGGTCTACCTACAAAATTTACTTTGGTTTTGCAAATCGAACAGCATATGAAGATTTCAAAGCTTCTGATATAT
TTAATGAAAACTTTTCAAAAGATGCATTGAGCCAATACTTTGGTGCTAGTGGTCAACATTCTAGCTACTTTGAAAGATAT
TTATATCCAATAGAAGATCATTAA

SEQ ID NO:53 polynucleotide sequence

ATGATTAACAGGGATAATAAAAAGGCAATAACAAAAAAGGGTATGATTTCAAATCGCTTAAACAAATTTTCGATTAGAAA
GTATACTGTAGGAACTGCATCGATTTTAGTAGGTACGACATTGATTTTTGGTCTAGGGAACCAAGAAGCTAAAGCTGCTG
AAAACACTAGTACAGAAAATGCGAAACAAGATGATGCAACGACTAGTGATAATAAAGAAGTAGTGTCGGAAACTGAAAAT
AATTCGACAACAGAAAATGATTCAACAAATCCAATTAAGAAAGAAACAAATACTGATTCACAACCAGAAGCTAAAGAAGA
ATCAACTACATCAAGTACTCAACAACAGCAAAATAACGTTACAGCTACAACTGAAACTAAGCCTCAAAACATTGAAAAAG
AAAATGTTAAACCTTCAACTGATAAAACTGCGACAGAAGATACATCTGTTATTTTAGAAGAGAAGAAAGCACCAAATTAT
ACAAATAACGATGTAACTACAAAACCATCTACAAGTGAAATTCAAACAAAACCAACTACACCTCAAGAATCTACAAATAT
TGAAAATTCACAACCGCAACCAACGCCTTCAAAAGTAGACAATCAAGTTACAGATGCAACTAATCCAAAAGAACCAGTAA
ATGTGTCAAAAGAAGAACTTAAAAATAATCCTGAGAAATTAAAAGAATTAGTTAGAAATGATAACAATACAGATCGTTCA

29/58



ACTAAACCAGTTGCTACAGCTCCAACAAGTGTTGCACCAAAACGATTAAATGCGAAAATGCGTTTTGCAGTTGCACAACC
AGCAGCAGTTGCTTCAAATAATGTAAATGACTTAATTACAGTTACGAAACAGACGATCAAAGTTGGCGATGGTAAAGATA
ATGTGGCAGCAGCGCATGACGGTAAAGATATTGAATATGATACAGAGTTTACAATTGACAATAAAGTCAAAAAAGGCGAT
ACAATGACGATTAATTATGATAAGAATGTAATTCCTTCGGATTTAACAGATAAAAATGATCCTATCGATATTACTGATCC
ATCAGGAGAGGTCATTGCCAAAGGAACATTTGATAAAGCGACTAAGCAAATCACATATACATTTACAGATTATGTAGATA
AATATGAAGATATAAAAGCACGTTTAACTTTATACTCATATATTGATAAGCAAGCAGTACCTAATGAAACTAGTTTGAAT
TTAACGTTTGCAACAGCAGGTAAAGAAACTAGCCAAAACGTTTCTGTTGATTATCAAGACCCAATGGTTCATGGTGATTC
AAACATTCAATCTATCTTTACAAAGTTAGATGAAAACAAACAAACTATTGAACAACAAATTTATGTTAATCCTTTGAAAA
AAACAGCAACTAACACTAAAGTTGATATAGCTGGTAGTCAAGTAGATGATTATGGAAATATTAAACTAGGAAATGGTAGT
ACCATTATTGACCAAAATACAGAAATAAAAGTTTATAAAGTTAACCCTAATCAACAATTGCCTCAAAGTAATAGAATCTA
TGATTTTAGTCAATACGAAGATGTAACAAGTCAATTTGATAATAAAAAATCATTTAGTAATAATGTAGCAACATTGGATT
TTGGTGATATTAATTCAGCCTATATTATCAAAGTTGTTAGTAAATATACACCTACATCAGATGGCGAACTAGATATTGCT
CAAGGTACTAGTATGAGAACAACTGATAAATATGGTTATTATAATTATGCAGGATATTCAAACTTCATCGTAACTTCTAA
TGACACTGGCGGTGGCGACGGTACTGTTAAACCTGAAGAAAAGTTATACAAAATTGGTGACTATGTATGGGAAGACGTTG
ATAAAGACGGTGTCCAAGGTACAGATTCGAAAGAAAAGCCAATGGCAAACGTTTTAGTTACATTAACTTACCCGGACGGT
ACTACAAAATCAGTAAGAACAGATGCTAACGGTCATTATGAATTCGGTGGTTTGAAAGACGGAGAAACTTATACAGTTAA
ATTCGAAACGCCAGCTGGATATCTTCCAACAAAAGTAAATGGAACAACTGATGGTGAAAAAGACTCAAATGGTAGTTCTA
TAACTGTTAAAATTAATGGTAAAGATGATATGTCTTTAGACACTGGTTTTTATAAAGAACCTAAATATAATCTTGGTGAC
TATGTATGGGAAGATACAAATAAAGATGGTATCCAAGATGCTAATGAACCTGGTATCAAAGATGTTAAGGTTACATTAAA
AGATAGTACTGGAAAAGTTATTGGTACAACTACTACTGATGCCTCGGGTAAATATAAATTTACAGATTTAGATAATGGTA
ACTATACAGTAGAATTTGAAACACCAGCAGGTTACACGCCAACGGTTAAAAATACTACAGCTGAAGATAAAGATTCTAAT
GGTTTAACAACAACAGGTGTCATTAAAGATGCAGATAATATGACATTAGACAGTGGTTTCTATAAAACACCAAAATACAG
TTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATAAAGACGGTAAACAAGATTCAACTGAAAAAGGTATCAAAGATGTTAAAG
TTACTTTATTAAATGAAAAAGGCGAAGTAATTGGAACAACTAAAACAGATGAAAATGGTAAATATCGTTTCGATAATTTA
GATAGCGGTAAATACAAAGTTATTTTTGAAAAGCCTGCTGGCTTAACACAAACAGTTACAAATACAACTGAAGATGATAA
AGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGACGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCATACTTGATAACGGATACTTCGAAGAAG
ATACATCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGA
CTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATT
CAGACAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGATTCGGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCGGACTCGGATGCAGGAAAACATACACCTGTTAAACCAATGAGTACTA
CTAAAGACCATCACAATAAAGCAAAAGCATTACCAGAAACAGGTAGTGAAAATAACGGCTCAAATAACGCAACGTTATTT
GGTGGATTATTTGCAGCATTAGGTTCATTATTGTTATTCGGTCGTCGCAAAAAACAAAACAAATAA

SEQ ID NO:54 polynucleotide sequence -

ATGATTAATAAAAAAAATAATTTACTAACTAAAAAGAAACCTATAGCAAATAAATCCAATAAATATGCAATTAGAAAATT
CACAGTAGGTACAGCGTCTATTGTAATAGGTGCAACATTATTGTTTGGTTTAGGTCATAATGAGECCAAAGCCGAGGAGA
ATTCAGTACAAGACGTTAAAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGCAATCATCAGTCTAGTGATGAAGAAALG
ARTGATGTGATCAATAATAATCAGTCAATAAACACCGACGATAATAACCAAATAATTAAAAAAGARGARACGAATAACTA
CGATGGCATAGAAARACGCTCAGAAGATAGAACAGAGTCAACAACAAATGTAGATGAAAACGAAGCAACATTTTTACAARA
AGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTARAAGAATCCTCATCAGTCGAATCCTCARATTCATCAATT
GATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATAAATAGAGAAGAATCTGTTCAAACAAGTGATAATGTAGAAGATTCACA
CGTATCAGATTTTGCTAACTCTAAAATAAAAGAGAGTAACACTGAATCTGGTAAAGAAGAGAATACTATAGAGCARCCTA
ATAAAGTAARAGAAGATTCAACAACAAGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATAGATGAAAAAAT TTCANATCAAGATGAG
TTATTAAATTTACCAATAAATGAATATGAAAATAAGGCTAGACCAT TATCTACAACATCTGCCCAACCATCGATTARACG
TGTAACCGTAAATCAATTAGCGGCGGAACAAGGTTCGAATGTTARTCATTTAAT TAAAGT TACTGATCAAAGTATTACTG
AAGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTAAAGCACATGATGCTGAAAACTTAATCTATGATGTAACT TTTGAAGTAGAT
GATAAGGTGAAATCTGGTGATACGATGACAGTGGATATAGATAAGAATACAGT TCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTAC
AATACCARRARTAAAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACARAAATAAACAAARTCACCTATA
CTTTTACAGATTATGTAGATAAGTATGAAAATATTAAAGCACACCTTAARTTAACGTCATACATTGATAAATCAAAGETT
CCAAATARTAATACCAAGTTAGATGTAGAATATAAAACGGCCCTTTCATCAGTAAATAAAACAATTACGGTTGAATATCA
ARGRCCTAACGARAATCGGACTGCTAACCTTCARAGTATGTTTACAAACATAGATACGARARATCATACAGTTGAGCARAR
CGATTTATATTAACCCTCTTCGTTATTCAGCCAAGGAAACAAATGTAAATATTTCAGGGAATGGTGATGAAGGTTCAACA
ATTATAGACGATAGCACAATAATTAAAGTTTATAAGGTTGGAGATAATCARAATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGA
TTACAGTGAATATGAAGATGTCACARATGATGATTATGCCCAATTAGGARATAATAATGATGTGAATATTAATTTTGGTA
ATATAGATTCACCATATATTATTAAAGT TATTAGTARATATGACCCTAATAAGGATGATTACACGACTATACAGCAAACT
GTGACAATGCAGACGACTATARATGAGTATACTGGTGAGTTTAGAACAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTAC
ARGTTCAGGTCARGGACAAGGTGACTTGCCTCCTGAAAAAACT TATARAATCGGAGATTACGTATGGGAAGATGTAGATA
ARGATGGTATTCAAAATACARATGATAATGAAAAACCGCTTAGTAATGTATTGGTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACT
TCARARTCAGTCAGAACAGATGAAGATGGGAAATATCAATTTGATGGATTGAAAAACGGATTGACTTATAAAAT TACATT
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CGAARCACCTGAAGGATATACGCCGACGCTTARACATTCAGGAACARATCCTGCACTAGACTCAGAAGGTAATTCTGTAT
GGGTAACTATTAATGGACAAGACGATATGACGATTGATAGTGGATTTTATCARACACCTAAATACAGCTTAGGGRACTAT
GTATGGTATGACACTAATAAAGATGGTATTCAAGGTGATGATGAAAAAGGAATCTCTGGAGTTARAGTGACGTTAARAGA
TGAAAACGGAAATATCATTAGTACAACTACAACCGATGAAAATGGARAGTATCAATTTGATAATTTAARATAGTGGTAATT
ATATTGTTCATTTTGATAAACCTTCAGGTATGACTCAARCAACAACAGATTCTGGTGATGATGACGAACAGGATGCTGAT
GGGGAAGAAGTTCATGTAACAATTACTGATCATGATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAATCGGATTC
CGATAGTGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAG
ATTCAGACAGCGACTCGGATTCTGATAGCGACTCGGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGAC
AGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTC
AGATTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCAG
ACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCCGATAGTGATTCAGACTCCGATAGCGAC
TCAGACTCGGATAGTGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAGTGATTCGGATTCCGATAGTCGATTCAGACTC
AGACAGCGACTCAGATTCTGATAGTGATTCAGACTCAGACAACGACTCAGATTTAGGCAATAGCTCAGATARGAGTACAA
AAGATAAATTACCTGATACAGGAGCTAATGARGATTATGGCTCTAAAGGCACGTTACTTGGAACTCTGTTTGCAGGTTTA
GGAGCGTTATTATTAGGGAAACGTCGCARAAATAGAAAAAATAAAAATTAR

SEQ ID NO:55 polynucleotide sequence
ATGTCTAATAATTTTAAAGATGACTTTGAAAAARATCGTCAATCGATAGACACAAATTCACATCAAGACCATACGGAAGA
TGTTGAAAAAGACCAATCAGAARTTAGAACATCAGGATACAATAGAGAATACGGAGCAACAGTTTCCGCCARGARRTGCCC
AAAGAAGAAAAAGACGCCGTGATTTAGCARCGAATCATAATAAACAAGTTCACAATGAATCACAAACATCTGAAGACAAT
GTTCAAARTGAGGCTGGCACARTAGATGATCGTCAAGTCGAATCATCACACAGTACTGAAAGTCAAGAACCTAGCCATCA
AGACAGTACACCTCAACATGAAGAGGAATATTATAATAAGAATGCTTTTGCAATGGATAAATCACATCCAGAACCAATCG
AAGACAATGATARACACGAGACTATTAAAGATGCAGAARATAACACTGAGCATTCAACAGTTTCTGATAAGAGTATAGCT
GAACAATCTCAGCAACCTAAACCATATTTTGCAACAGGTGCTAACCAAGCARATACATCAAAAGATAAACATGATGATGT
AACTGTTAAGCAAGACAAAGATGAATCTAAAGATCATCATAGTGGTAAAAAAGGCGCAGCAATTGGTGCTGGAACAGCGG
GTGTTGCAGGTGCAGCTGGTGCAATGGGTGTTTCTAAAGCTAAGAAACATTCAAATGACGCTCAAAACAAAAGTAATTCT
GACAAGTCGAATAACTCGACTGAGGATAAAGCGTCTCAAGATAAGTCTARAGATCATCATAATGGCARARRAGGTGCAGC
GATCGGTGCTGGAACAGCAGGTTTGGCTGGAGGCGCAGCAAGTAAAAGTGCTTCTGCCGCTTCARAAACCACATGCCTCTA
ATAATGCAAGCCAAAACCATGATGAACATGACAATCATGACAGAGATAAAGAACGTAAAARAGGTGGCATGGCCARAGTA
TTGTTACCATTAATTGCAGCTGTACTAATTATCGGTGCATTAGCGATATTTGGAGGCATGGCATTAAACAATCATAATAA
TGGTACAARAGAARATARAATCGCGAATACAAATAAAAATAATGCTGATGAAAGTARAGACAAAGACACATCTAAAGACG
CTTCTAARGATAAATCAAAATCTACAGACAGTGATAAATCAAAAGAGGATCAAGACAAAGCGACTAAAGATGAATCTGAT
AATGATCAARACAACGCTAATCAAGCGAACARTCAAGCACAAAATAATCAARATCARCAACAAGCTAATCAAAATCAACA
ACAGCAACAACAACGTCAAGGTGGTGGCCAAAGACATACAGTGAATGGTCAAGAAAACTTATACCGTATCGCAATTCAAT
ACTACGGTTCAGGTTCACCGGAAAATGTTGAAAARATTAGACGTGCCAATGGTTTAAGTGGTAACAATATTAGAAACGGT
CAACAAATCGTTATTCCATAA

SEQ ID NO:56 polynucleotide sequence

GTGATTGAATTAATTAAAATGGAAGGGATGATAGT TGTGTCTAATAATAATTTTAAAGATGATTTCGAAAAGAATCGTCA
ATCTATTAATCCAGACGAACAGCAAACAGAATTAAAAGAAGATGATAAAACAAATGAAAATAAARARGAAGCTGACTCTC
AARACAGTTTATCTAATAACTCARATCAACAATTTCCTCCGAGAAATGCCCAACGACGAARAAGACGTAGAGAGACAGCA
ACTAATCAAAGCAAACAACAAGACGACAAACATCAAAAAAATAGTGACGCTAAAACTACAGAAGGTTCATTAGATGACCG
TTATGACGAAGCACAGTTACAGCAACAACATGATAAATCGCAACAACAAAATAAAACTGARAAACAATCACARGATAATA
GAATGAAAGATGGAAAAGATGCAGCTATTGTAAATGGAACATCTGAGTCACCAGAACATARATCAAAATCAACACAAAAT
AGACCCGGCCCTAAAGCTCAACAACAAAAGCGTARATCAGAAAGTACGCAATCAAAACCGTCAACAAACAAAGATARAAA
AGCAGCTACAGGTGCTGGAATAGCTGGTGCAGCTGGTGTTGCTGGTGCAGCAGAAACATCCAAACGTCATCATAATAAAA
ARGATAAACAAGATTCTAAACACTCAAACCATGAGAATGACGAAAAATCTGTTAAAAATGATGACCAAAAGCAATCTARA
AAAGGCARAAAAGCAGCAGTCGGTGCTGGCEGCAGCTGCAGGAGTTGGTGCGGCTGGTGTTGCGCATCATAATAATCAARA
TARACATCATAATGAGGAAAAARAATTCTAATCAARACAATCAGTACAATGACCAATCAGAAGGTAAGAAARAAGGTGGTT
TCATGAARATCTTGTTACCACTTATAGCAGCCATTCTTATTCTAGGTGCAATAGCAATATTCGGTGGTATGGCTCTAAAT
AATCACAACGATAGTAAAAGTGATGACCAAAAAATAGCGAATCAAAGTAAGAAAGACTCAGATAAAAAAGATGGTGCGCA
ATCCGARGATARCAAAGACAAAAAATCTGATAGTAACAAAGACAAARAATCTGATTCTGATAAGARCGCAGATGATGACT
CTGATAATAGTTCCTCAAATCCTAACGCTACTTCAACTAATAATAACGATAATGTAGCCAATAATAACTCAAATTATACA
AACCAAAATCAACAAGATAATGCAAACCAAAATAGCAATAATCAACAGGCAACTCAAGGTCAACAATCACATACAGTATA
CGGTCAAGAAAACTTATATCGTATCGCCATACAATAT TATGGAGAAGGAACTCAAGCTAACGTAGATAARATTAAACGTG
CGAATGGATTAAGCAGTAATAATATTCATAATGGTCAAACATTAGTTATTCCTCAATAA

SEQ ID NO:57 polynucleotide sequence
ATGAARAATARATTGATAGCAAAATCTTTATTAACAATAGCGGCAATTGGTATTACTACAACTACAATTGCGTCAACAGC
AGATGCGAGCGAAGGATACGGTCCAAGAGAAAAGARACCAGTGAGTATTAATCACAATATCGTAGAGTACAATGATGGTA
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CTTTTAAATATCAATCTAGACCAAAATTTAACTCAACACCTARATATATTARATTCAAACATGACTATAATATTTTAGAA
TTTAACGATGGTACATTCGAATATGGTGCACGTCCACAATTTAATAAACCAGCAGCGAAAACTGATGCAACTATTAALAA
AGAACAAAAATTGATTCAAGCTCAARATCTTGTGAGAGAATTTGARARAACACATACTGTCAGTGCACACAGAAAAGCAC
ARRAGGCAGTCAACTTAGTTTCGTTTGAATACAARGTGAAGAAAATGGTCTTACAAGAGCGAATTGATAATGTATTARAA
CAAGGATTAGTGAGATAA

SEQ ID NO:58 polynucleotide sequence

ATGAAAACACGTATAGTCAGCTCAGTAACAACAACACTATTGCTAGGTTCCATATTAATGAATCCTGTCGCTAATGCCGE
AGATTCTGATATTAATATTAAAACCGGTACTACAGATATTGGAAGCAATACTACAGTAAAAACAGGTGATTTAGTCACTT
ATGATAAAGAARATGGCATGCACAAAAAAGTATTTTATAGTTTTATCGATGATAAAAATCACAATARAAAACTGCTAGTT
ATTAGAACGAAAGGTACCATTGCTGGTCAATATAGAGT TTATAGCGAAGAAGGTGCTAACAAAAGTGGTTTAGCCTGGCC
TTCAGCCTTTAAGGTACAGTTGCAACTACCTGATAATGAAGTAGCTCAAATATCTGATTACTATCCAAGAAATTCGATTG
ATACARAAGAGTATATGAGTACTTTAACTTATGGATTCAACGGTAATGT TACTGGTGATGATACAGGAAAAATTGGCGGE
CTTATTGGTGCAAATGTTTCGATTGGTCATACACTGAAATATGTTCAACCTGATTTCARAACAATTTTAGAGAGCCCAAC
TGATAAAAAAGTAGGCTGGAAAGTGATATTTAACAATATGGTGAATCARAAT TGGGGACCATATGATAGAGATTCTTGGA
ACCCGGTATATGGCAATCAACTTTTCATGAAAACTAGARATGGTTCTATGAAAGCAGCAGAGAACTTCCTTGATCCTAAC
AAAGCAAGTTCTCTATTATCTTCAGGGTTTTCACCAGACTTCGCTACAGTTATTACTATGGATAGARAAGCATCCARACA
ACAARACARATATAGATGTAATATACGAACGAGTTCGTGATGACTACCAATTGCATTGGACTTCAACAAATTGGAAAGGTA
CCAATACTAAAGATAAATGGACAGATCGTTCTTCAGAAAGATATAAAATCGATTGGGAAAAAGAAGAAATGACAAATTAR

SEQ ID NO:59 polynucleotide sequence
ATACACATGAAAAATARATATATCTCGAAGTTGCTAGT TGGGGCAGCAACAATTACTTTAGCTACAATGATTTCAAATGG
GGAAGCAAAAGCGAGTGAAAACACGCAACARACTTCAACTAAGCACCARACAACTCAAAACAACTACGTAACAGATCAAC
AAAAAGCTTTTTATCAAGTATTACATCTAAAAGGTATCACAGAAGAACAACGTAACCAATACATCAAAACATTACGCGAR
CACCCAGAACGTGCACAAGAAGTATTCTCTGAATCACTTAAAGACAGCAAGAACCCAGACCGACGTGTTGCACAACAAAA
CGCTTTTTACAATGTTCTTAARAATGATAACTTAACTGAACAAGAAAAAAATAATTACATTGCACAAATTAARGAAAACC
CTGATAGAAGCCARCAAGTTTGGGTAGAATCAGTACAATCTTCTAAAGCTARAGAACGTCAAAATATTGAAAATGCGGAT
AAAGCAATTAAAGATTTCCAAGATAACAAAGCACCACACGATAAATCAGCAGCATATGAAGCTAACTCAAAATTACCTAR
AGATTTACGCGATARAAATAACCGCTTTGTAGARARAGTTTCAATTGAAAAAGCAATCGTTCGTCATGATGAGCGTGTGA
AATCAGCAAATGATGCAATCTCAARAATTAAARTGAAAAAGATTCAATTGAAAACAGACGTTTAGCACAACGTGAAGTTAAC
AARGCACCTATGGATGTAARAGAGCATTTACAGAARCAATTAGACGCATTAGTAGCTCARAAAGATGCTGARAAGAAAGT
GGCGCCAAAAGTTGAGGCTCCTCAAATTCAATCACCACAAATTGAAARACCTAARGCAGAATCACCAAAAGTTGAAGTCC
CTCAATCTAAATTATTAGGTTACTACCAATCATTAAAAGATTCATTTAACTATGGTTACAAGTATTTARCAGATACTTAT
AAAAGCTATAARGARAAATATGATACAGCAAAGTACTACTATAATACGTACTATAAATACAAAGGTGCGATTGATCAAAC
AGTATTAACAGTACTAGGTAGTGGTTCTARATCTTACATCCARCCATTGAAAGTTGATGATAAAAACGGCTACTTAGCTA
AATCATATGCACAAGTAAGAAACTATGTAACTGAGTCARTCAATACTGGTARAGTATTATATACTTTCTACCAARACCCA
ACATTAGTAAAAACAGCTATTAAAGCTCAAGAAACTGCATCATCAATCAAAAATACATTAAGTAATTTATTATCATTCTG
GAAATAA

SEQ ID NO:60 polynucleotide sequence
ATGACARAACATTATTTAAACAGTAAGTATCAATCAGAACAACGT TCATCAGCTATGAARAAGATTACAATGGGTACAGE
ATCTATCATTTTAGGTTCCCTTGTATACATAGGCGCAGACAGCCAACAAGTCAATGCGGCAACAGAAGCTACGAACGCAL
CTAATAATCARAGCACACAAGTTTCTCAAGCAACATCACAACCAATTAATTTCCAAGTGCAAAAAGATGGCTCTTCAGAG
AAGTCACACATGGATGACTATATGCAACACCCTGGTAAAGTAATTAAACAAAATAATAAATATTATTTCCARACCGTGTT
AARCAATGCATCATTCTGGAAAGAATACARATTTTACAATGCAAACAATCAAGAATTAGCAACAACTGTTGTTAACGATA
ATAAAAARGCGGATACTAGAACAATCAATGTTGCAGTTGAACCTGGATATAAGAGCTTAACTACTARAGTACATATTGTC
GTGCCACAAATTAATTACAATCATAGATATACTACGCATTTGGAATTTGAARAAGCAATTCCTACATTAGCTGACGCAGE
AAAACCAAACRATGTTAAACCGGTTCAACCAAAACCAGCTCAACCTAAAACACCTACTGAGCAAACTARACCAGTTCAAC
CTAARGTTGARAARGTTARACCTACTGTAACTACAACAAGCAAAGTTGAAGACAATCACTCTACTAAAGTTGTAAGTACT
GACACAACAARAGATCAAACTARRACACAAACTGCTCATACAGTTAAAACAGCACAAACTGCTCAAGAACAANATAAAGT
TCAAACACCTGTTAAAGATGTTGCAACAGCGAAATCTGAAAGCAACAATCAAGCTGTAAGTGATAATARATCACAACAAA
CTAACARAGTTACAARACATAACGAAACGCCTAAACAAGCATCTAAAGCTAAAGAATTACCAAAAACTGGTTTAACTTCA
GTTGATAACTTTATTAGCACAGTTGCCTTCGCAACACTTGCCCTTTTAGGTTCATTATCTTTATTACTTTTCAAAAGAAA
AGAATCTARATAA

SEQ ID NO:61 polynucleotide sequence

ATGAACARACAGCAAAAAGAATTTAAATCATTTTATTCAATTAGAAAGTCATCACTAGGCGTTGCATCTGTAGCGATTAG
TACACTTTTATTATTAATGTCAAATGGCGAAGCACAAGCAGCAGCTGAAGAAACAGGTGGTACAAATACAGAAGCACAAC
CAARAACTGAAGCAGTTGCAAGTCCAACAACAACATCTGAAAAAGCTCCAGAAACTARACCAGTAGCTAATGCTGTCTCA
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GTATCTAATAAAGAAGTTGAGGCCCCTACTTCTGAARACARRAGAAGCTAAAGAAGTTARAGAAGTTAAAGCCCCTAAGGA
AACABAAGCAGTTARACCAGCAGCAAARGCCACTAACAATACATATCCTATTTTGAATCAGGAACTTAGAGAAGCGATTA
AAAACCCTGCAATAARAGATAAAGATCATAGCGCACCARACTCTCGTCCAATTGATTTTGAAATGAAARAAGAAAATGGT
GAGCAACAATTTTATCATTATGCCAGCTCTGTTAAACCTGCTAGAGTTATTTTCACTGATTCARAACCAGARATTGAATT
AGGATTACAATCAGGTCAATTTTGGAGAAARATTTGAAGTTTATGARGGTGACAAAAAGTTGCCAATTARATTAGTATCAT
ACGATACTGTTAAAGATTACGCTTACATTCGCTTCTCTGTTTCAAATGGAACAARAGCCGTTARRATTGTAAGTTCAACT
CACTTCAATAACAAAGAAGAAAAATACGATTACACATTAATGGAATTCGCACAACCAATTTATAACAGTGCAGATAAATT
CAAAACTGAAGAAGATTATAAAGCTGAAABATTATTAGCGCCATATAAADAAGCGAAAACACTAGAAAGACAAGTTTATG
AATTAAATAAAATTCAAGATAAACTTCCTGARAAATTARAGGCTGAGTACAAGARGAAATTAGAGGATACAAAGARAGCT
TTAGATGAGCAAGTGAAATCAGCTATTACTGAATTCCARAATGTACAACCAACAAATGAAAARATGACTGATTTACAAGA
TACAAAATATGTTGTTTATGAAAGTGTTGAGAATAACGAATCTATGATGGATACTTTTGTTAAACACCCTATTARAACAG
GTATGCTTAACGGCAAAAAATATATGGTCATGGAAACTACTAATGACGATTACTGGARAGATTTCATGGTTGAAGGTCAA
CGTGTTAGAACTATARGCAAAGATGCTAAAAATAATACTAGAACAATTATTTTCCCATATGTTGAAGGTAAAACTCTATA
TGATGCTATCGTTARAGTTCACGTAAAAACGATTGATTATGATGGACAATACCATGTCAGAATCGTTGATAAAGAAGCAT
TTACARAAGCCAATACCGATARATCTARCAAARBAAGAACAACAAGATAACTCAGCTAAGAAGGARGCTACTCCAGCTACG
CCTAGCAAACCAACACCATCACCTGTTGAAARAGAATCACAAARACAAGACAGCCARAAAGATGACAATAAACAATTACC
AAGTGTTGAAABRAGARAATGACGCATCTAGTGAGTCAGGTAAAGACARAACGCCTGCTACARAACCAACTAAAGGTGARG
TAGAATCAAGTAGTACAACTCCAACTAAGGTAGTATCTACGACTCAAAATGTTGCARAACCAACAACTGCTTCATCAAAA
ACAACAAARGATGTTGTTCAAACTTCAGCAGGTTCTAGCGAAGCAAAAGATAGTGCTCCATTACAAAAAGCARACATTAA
AAACACARATGATGGACACACTCAAAGCCAAAACRATAAAAATACACAAGARAATAAAGCAAAATCATTACCACAANCTG
GTGAAGAATCAAATAARAGATATGACATTACCATTAATGGCATTACTAGCTTTAAGTAGCATCGTTGCATTCGTATTACCT
AGAAAACGTABAARCTAA

SEQ ID NO:62 polynucleotide sequence
ATGAATAATAAAAAGACAGCAACARATAGARAAGGCATGATACCAAATCGATTARACAAATTTTCGATAAGARAGTATTC
TGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATTTTTGGGTTAAGTGGTCATGAAGCTAAAGCGGCAGAACATA
CGAATGGAGAATTAAATCAATCAAAAAATGAAACGACAGCCCCAAGTGAGAATAAAACAACTGAARAAGTTGATAGTCGT
CAACTAARAGACAATACGCAAACTGCAACTGCAGATCAGCCTAAAGTGACAATGAGTGATAGTGCAACAGTTAAAGAAAC
TAGTAGTAACATGCAATCACCACAAAACGCTACAGCTAGTCAATCTACTACACAAACTAGCAATGTAACAACARATGATA
AATCATCAACTACATATAGTAATGAAACTGATAAAAGTAATTTAACACAAGCAAAAAACGTTTCAACTACACCTARAACA
ACGACTATTAAACAAAGAGCTTTAAATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAACARGGAACAAATGTTAATGA
TAAAGTACATTTTACGAACATTGATATTGCGATTGATARAGGACATGTTAATAAAACAACAGGAAATACTGAATTTTGGG
CAACTTCAAGTGATGTTTTAAAATTAAARGCGAATTACACAATCGATGATTCTGTTARAAGAGGGCGATACATTTACTTTT
AAATATGGTCAATATTTCCGTCCAGGTTCTGTARGATTACCTTCACARACTCAAAATTTATATAATGCCCAAGGTAATAT
TATTGCAAAAGGTATTTACGATAGTAAAACAAATACAACAACGTATACTTTTACGAATTATGTAGATCAATACACARATG
TTAGCGGTAGCTTTGAACAAGTCGCATTTGCGAAACGTGAAAATGCAACAACTGATAAAACTGCTTATARAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGTAAAGATGTCATTGTCGATTATGGTAATCAAAAAGGTCAACAACTTATT TCGAGTAC
ARATTATATTAATAATGAAGATTTGTCACGTAATATGACTGTTTATGTAAATCAACCTAARAAGACCTATACAAAAGARA
CATTTGTAACAAATTTAACTGGTTATAAATTTAATCCAGATGCTAAAAACTTCAAAATTTACGAAGTGACAGATCARAAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCAGATACTTCAAAACTTAAAGATGTTACTGGTCAATTCGATGTTATTTATAGTAATGA
TAATAAGACGGCGACAGTAGATTTATTGAATGGTCAATCTAGTAGTGATAAACAGTACATCATTCAACAAGTTGCTTATC
CAGATAATAGTTCAACAGATAATGGGAAAATTGATTATACTTTAGAAACACAAAATGGAARAAGTAGTTGGTCAAACAGT
TATTCAAATGTGAATGGCTCATCAACTGCAAATGGCGACCAARAGARATATAATCTAGGTGACTATGTATGGGAAGATAC
AAATAARGATGGTAAACAAGATGCCAATGAAAAAGGGATTAAAGGTGTTTATGTCATTCTTAAAGATAGTAACGGTARAG
AATTAGATCGTACGACAACAGATGAARATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTARGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCAAATGCAGGTACAGATGATGCTGTAGATTCTGATGGACTAACTACAAC
AGGTGTCATTARAGACGCTGACAACATGACATTAGATAGTGGATTCTACARAACACCAAAATATAGTTTAGGTGATTATG
TTTGGTACGACAGTAATAAAGATGGTAAACAAGATTCGACTGAAAAAGGAATTARAGGTGTTAAAGTTACTTTGCAAAAC
GAARAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGAAAATGGTARATACCGCTTTGATAATTTAGATAGTGGTARATA
CAAAGTTATCTTTGAAAAGCCTGCTGGTTTAACTCAAACAGGTACAAATACAACTGAAGATGATAAAGATGCCGATGGTG
GCGAAGTTGATGTAACAATTACGGATCATGATGATTTCACACT TGATAATGGCTACTACGAAGAAGARACATCAGATAGT
GACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGA
CTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGTGATTCAGATTCGGACAGCGACTCAGATTCAGACAGCGAAT
CAGATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGTGACTCAGACTCAGACAGC
GACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAACGACTCAGA
TTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATA
GCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GACAGCGATTCAGATTCGGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTARACATACTCCGACTAAACCAATGAGTACGGTTAA
AGATCAGCATAAARACAGCTAAAGCATTACCAGARACAGGTAGTGAAAATAATAATTCAAATAATGGCACATTATTCGGTG
GATTATTCGCGGCATTAGGATCATTATTGT TATTCGGTCGTCGTAARAAACAAAATARATAA
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SEQ ID NO:63 polynucleotide sequence
ATGAATATGAAGAAAAAAGAAAAACACGCAATTCGGAARAAATCGATTGGCGTGGCTTCAGTGCTTGTAGGTACGTTAAT
CGGTTTTGGACTACTCAGCAGTAAAGAAGCAGATGCAAGTGARAATAGTGTTACGCAATCTGATAGCGCAAGTAACGAAA
GCAAAAGTAATGATTCAAGTAGCGTTAGTGCTGCACCTAAAACAGACGACACAAACGTGAGTGATACTAAAACATCGTCA
AACACTAATARTGGCGAAACGAGTGTGGCGCAAAATCCAGCACAACAGGAAACGACACAATCATCATCAACAAATGCAAC
TACGGAAGAAACGCCGGTAACTGGTGAAGCTACTACTACGACAACGAATCAAGCTAATACACCGGCAACAACTCAATCAA
GCAATACARATGCGGAGGAATTAGTGAATCAAACAAGTAATGARACGACTTCTAATGATACTAATACAGTATCATCTGTA
AATTCACCTCAAAATTCTACAAATGCGGAAAATGT TTCAACAACGCAAGATACTTCAACTGAAGCARCACCTTCAAACAA
TGAATCAGCTCCACAGAATACAGATGCAAGTAATAAAGATGTAGTTAGTCAAGCGGTTAATCCAAGTACGCCTAGAATGA
GAGCATTTAGTTTAGCGGCAGTAGCTGCAGATGCACCGGCAGCTGGCACAGATATTACGAATCAGTTGACAGATGTGAAA
GTTACTATTGACTCTGGTACGACTGTGTATCCGCACCAAGCAGGTTATGTCAAACTGAATTATGGTTTTTCAGTGCCTAA
TTCTGCTGTTARAGGTGACACATTCAAAATAACTGTACCTAAAGAATTARACT TARATGGTGTAACTTCAACTGCTAAAG
TGCCACCAATTATGGCTGGAGATCAAGTATTGGCARATGGTGTAATCGATAGTGATGGTAATGTTATTTATACATTTACA
GACTATGTTGATAATAAAGAAAATGTAACAGCTAATATTACTATGCCAGCTTATATTGACCCTGAAAATGTTACARAGAC
AGGTAATGTGACATTGACAACTGGCATAGGAACCAATACTGCTAGTAAGACAGTATTAATCGACTATGAGARATATGGAC
AATTCCATAATTTATCAATTARAGGTACGATTGATCAAATCGATAARACAAATAATACGTATCGCCARACAATTTATGTC
AATCCAAGCGGAGATAACGTTGTGTTACCTGCCTTAACAGGTAATTTAATTCCTAATACARAGAGTAATGCGTTAATAGA
TGCAAAAAACACTGATATTAAAGT TTATAGAGTCGATAATGCTAATGATTTATCTGAAAGTTATTATGTGAATCCTAGCG
ATTTTGAAGATGTAACTAATCAAGTTAGAATTTCATTTCCAAATGCTAATCAATACAAAGTAGAATTTCCTACGGACGAT
GACCAAATTACAACACCGTATATTGTAGTTGTTAATGGCCATATTGATCCTGCTAGTACAGGTGATTTAGCACTACGTTC
GACATTTTATGGTTATGATTCTAATTTTATATGGAGATCTATGTCATGGGACAACGAAGTAGCATTTAATAACGGATCAG
GTTCTGGTGACGGTATCGATAAACCAGTTGTTCCTGAACAACCTGATGAGCCTGGTGAAATTGAACCAATTCCAGAGGAT
TCAGATTCTGACCCAGGTTCAGATTCTGGCAGCGATTCTAATTCAGATAGCGGTTCAGATTCTGGCAGTGATTCTACATC
AGATAGTGGTTCAGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGACTCAGCGAGTGATTCAGATTCAGCARGTG
ATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGACTCAGCAAGTGATTCAGATTCAGCAAGTGATTCAGAT
TCAGCAAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGCGATTCAGATTCAGCGAGTGATTCCGACTCAGCGAG
CGATTCAGACTCAGATAGTGACTCAGATTCCGATAGCGATTCCGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGACAGCGATTCTG
ACTCAGACAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGAT TCCGATAGCGATTCTGACTCAGACAGTGACTCAGATTCCGAT
AGCGATTCAGATTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGACTCAGACAGCGATTC
AGATTCCGATAGCGATTCAGATTCCGACAGTGACTCAGATTCCGATAGTGACTCGGATTCAGCGAGTGATTCAGATTCAG
ATAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGATAGTGACTCAGACTCAGACAGCGAT
TCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGACAGCGATTCAGAATCAGATAGTGACTCCGATTCAGATAGCGATTCGGATTC
AGCGAGTGATTCAGACTCAGGTAGTGACTCCGATTCATCAAGTGATTCAGATTCCGAT TCAACGAGTGACACAGGATCAG
ACAACGACTCAGACAGTGATTCAAATAGCGATTCCGAGTCAGGTTCTAACAATAATGTAGTTCCGCCTAATTCACCTARA
AATGGTACTAATGCTTCTAATAAAAATGAGGCTARAGATAGTAAAGAACCATTACCAGATACAGGTTCTGAAGATGAAGC
GAATACGTCACTAATTTGGGGATTATTAGCATCATTAGGTTCATTACTACTTTTCAGAAGARAAARAGARAATARAGATA
AGARATAA

SEQ ID NO:64 polynucleotide sequence

GTGAAAAACAATCTTAGGTACGGCATTAGAAAACATAAATTGGGAGCAGCATCAGTATTCTTAGGAACAATGATCGTTGT
TGGGATGGGACAAGATAAAGAAGCTGCAGCATCAGAACAARAGACAACTACAGTAGAAGAAAATGGGAATTCAGCTACTG
ATAATAAAACAAGTGAAACACAAACAACTGCTACTAACGTTAATCATATAGAAGAAACTCAATCATATAACGCAACAGTA
ACAGAACAACCGTCAAACGCAACACAAGTAACAACTGAAGAAGCACCAAAAGCAGTACAAGCACCACAAACTGCACAACC
AGCAAATGTAGAAACAGTTAAAGAAGAAGAGAAACCTCAAGTTAAGGAAACGACACAACCTCAAGACAATAGCGGARATC
AAAGACAAGTAGATTTAACACCTAAAAAGGTTACACAAAATCAAGGGACAGAAACACAAGTTGAAGTGGCACAGCCAAGA
ACGGCATCAGAAAGTAAGCCACGTGTGACAAGATCAGCAGATGTAGCGGAAGCTAAGGAAGCTAGTGACGTTTCAGAAGT
TAAAGGCACAGATGTTACAAGTAAAGTTACAGTAGAAAGTGGTTCTATTGAGGCACCTCAAGGARATARAGTAGAGCCAC
ATGCTGGTCAACGTGTCGTATTGAAATACAAATTGAAATTCGCAGATGGATTAAAAAGAGGAGATTATTTTGATTTTACA
TTATCARATAATGTAAATACTTATGGGGTTTCAACAGCTAGAAAGGTACCAGAGATTAARAATGGCTCAGTTGTAATGGC
TACAGGTGAGATCTTAGGGAATGGTAACATAAGATATACATTTACTAACGAAATTGAACACAAGGTAGAGGTAACAGCTA
ATTTAGAAATCAACTTATTTATTGACCCTAAAACTGTACAAAGCAATGGAGAACAAAAGATTACTTCTAAATTAAATGGT
GAAGAAACAGAAAAAACAATACCAGTTGTTTATAATCCAGGTGTTAGCAATAGTTATACAAATGTARATGGATCAATTGA
AACATTTAATAAAGAATCTAATAAATTTACACATATAGCTTATATTAAGCCAATGAATGGARACCAGTCAAACACTGTAT
CAGTAACAGGGACGTTGACTGAAGGTAGTAATTTAGCTGGTGGACAACCTACTGTTAAAGTATATGAATATCTAGGGAAA
AAAGATGAATTGCCACAAAGTGTTTATGCAAATACATCAGATACTAACAAATTCAAAGATGTAACAAAGGAAATGAATGG
ARAATTGAGTGTGCAAGACAATGGTAGTTACTCATTGAATTTAGATAAGTTGGATAAAACGTATGTCATTCATTATACAG
GTGAATATTTGCAAGGGTCAGATCAGGTTAATTTTAGAACTGAATTATATGGGTATCCAGAACGAGCATATAAATCTTAC
TATGTTTATGGGGGATATCGTTTAACTTGGGATAATGGTTTAGT TTTATATAGCAATAAAGCTGACGGCAATGGTAARAA
TGGACAAATTATTCAAGATAATGATTTTGAATATAAAGAAGATACTGCAAAAGGAACTATGAGCGGGCAGTACGATGCCA
AGCARATTATTGAAACAGAAGAAAATCAAGACAATACACCGCTTGACATTGATTACCACACAGCTATAGATGGTGAGGGT
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GGTTATGTTGATGGGTATATTGAAACAATAGAAGAAACGGATTCATCAGCTATTGATATCGATTACCATACTGCTGTGGA
TAGTGAAGTGGGTCACGTTGGAGGATACACTGAGTCCTCTGAGGAATCARATCCAATTGACTTTGAAGAATCGACACATG
AAAATTCAAAACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGAAGAGGATACAAATCCAGGTGGTGGCCAAGTAACAACTGAGTCT
AACTTAGTTGAATTTGACGARGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAACAATTGARGATAC
GAAAGAATATACGACTGAAAGTAATCTGATTGAACTAGTAGATGAACTACCTGAAGAACATGGTCAAGCACAAGGACCAA
TCGAGGAAATTACTGAAAACAATCATCATATTTCTCATTCTGGTTTAGGAACTGAARATGGTCACGGTAATTATGGCGTG
ATTGAAGAAATCGRAGAAAATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTACGAAGGTGGCCAAAATAGCGGTAACCA
GTCATTCGAGGAAGACACAGARAGAAGACAAACCTAAATATGARCAAGGTGGCAATATCGTAGATATCGATTTCGACAGTG
TACCTCARATTCATGGTCAAAATAAAGGTGACCAGTCATTCGAAGAAGATACAGAGAAAGACAAGCCTARATATGAACAT
GGCGGTAATATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACAAATTCATGGATTCAATAAGCATAATGAARTTATTGAAGA
AGATACAAACAAAGATAAACCTAATTATCAATTCGGTGGACACAATAGTGTTGACTTTGAAGAAGATACACTTCCAAAAG
TAAGCGGCCARAATGAAGGTCAACARACGATTGAAGARGATACAACGCCGCCAACGCCACCGACACCAGAAGTACCGAGT
GAGCCGGAAACACCAATGCCACCGACACCAGAAGTACCGAGTGAGCCGGAAACACCAACGCCACCAACACCAGAGGTACC
AAGTGAGCCGGARACACCAACACCACCGACTCCGGARGTACCAAGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCGACACCAGARG
TGCCGAGTGAGCCAGARACACCAACACCGCCAACACCAGAGGTACCAGCTGAACCTGGTARACCAGTACCACCCGCAARA
GAAGAACCTAAAARGCCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTARAGTAGTAACACCTGTTATTGAAATCAATGARAAGGTTAR
AGCAGTGGCACCAACTAAAAAAGCACAATCTAAGAAATCTGAACTACCTGAAACAGGTGGAGAAGAATCAACAAACAAAG
GTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGGTTTAGCATTATTACGCAGAAATAAARAGAATAACAAAGCATAA

SEQ ID NO:65 polynucleotide sequence
TTGAARAAARAGAATTGATTATTTGTCGAATAAGCAGAATAAGTATTCGATTAGACGTTTTACAGTAGGTACCACATCAGT
AATAGTAGGGGCAACTATACTATTTGGGATAGGCAATCATCAAGCACARGCTTCAGAACAATCGAACGATACAACGCAAT
CTTCGAAAAATAATGCAAGTGCAGATTCCGARAAAAACAATATGATAGAAACACCTCAATTAAATACAACGGCTAATGAT
ACATCTGATATTAGTGCAAACACAAACAGTGCGAATGTAGATAGCACAACARAACCAATGTCTACACAAACGAGCAATAC
CACTACAACAGAGCCAGCTTCAACAAATGARACACCTCAACCGACGGCAATTAAAAATCAARGCARCTGCTGCAARAATGC
ARGATCAAACTGTTCCTCAAGARGCAAATTCTCAAGTAGATAATAAAACAACGAATGATGCTAATAGCATAGCAACAAAC
AGTGAGCTTAAAAATTCTCAAACATTAGATTTACCACAATCATCACCACAAACGATTTCCAATGCGCAAGGAACTAGTAA
ACCAAGTGTTAGAACGAGAGCTGTACGTAGTTTAGCTGT TGCTGAACCGGTAGTAAATGCTGCTGATGCTAAAGGTACAA
ATGTAAATGATAAAGTTACGGCAARGTAATTTCAAGTTAGAAAAGACTACATTTGACCCTAATCARAGTGGTAACACATTT
ATGGCGGCAAATTTTACAGTGACAGATARAGTGAAATCAGGGGATTATTTTACAGCGAAGT TACCAGATAGTTTAACTGG
TAATGGAGACGTGGATTATTCTAATTCAAATAATACGATGCCAATTGCAGACATTARAAGTACGAATGGCGATGTTGTAG
CTAAAGCAACATATGATATCTTGACTAAGACGTATACATTTGTCTTTACAGATTATGTARATAATAAAGAAAATATTAAC
GGACAATTTTCATTACCTTTATTTACAGACCGAGCAAAGGCACCTAAATCAGGAACATATGATGCGAARTATTAATATTGC
GGATGAAATGTTTAATAATAAAATTACTTATAACTATAGTTCGCCAATTGCAGGAATTGATAAACCAAATGGCGCGAACA
TTTCTTCTCAAATTATTGGTGTAGATACAGCTTCAGGTCARAACACATACAAGCAAACAGTATTTGTTAACCCTAAGCAA
CGAGTTTTAGGTAATACGTGGGTGTATATTAAAGGCTACCAAGATAAAATCGAAGAAAGTAGCGGTARAGTAAGTGCTAC
AGATACAARACTGAGAATTTTTGAAGTGAATGATACATCTAAATTATCAGATAGCTACTATGCAGATCCAAATGACTCTA
ACCTTAAARGAAGTAACAGACCAATTTAAAAATAGAATCTATTATGAGCATCCAARTGTAGCTAGTATTAAATTTGGTGAT
ATTACTAAAACATATGTAGTATTAGTAGAAGGGCATTACGACAATACAGGTAAGAACTTARAAACTCAGGTTATTCAAGA
AAATGTTGATCCTGTAACAAATAGAGACTACAGTATTTTCGGTTGGAATAATGAGAATGTTGTACGTTATGGTGGTGGAA
GTGCTGATGGTGATTCAGCAGTAAATCCGAAAGACCCAACTCCAGGGCCGCCGGTTGACCCAGAACCARGTCCAGACCCA
GAACCAGAACCAACGCCAGATCCAGAACCAAGTCCAGACCCAGAACCGGAACCAAGCCCAGACCCGGATCCGGATTCGGA
TTCAGACAGTGACTCAGGCTCAGACAGCGACTCAGGTTCAGATAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACA
GTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGAATCAGATAGCGATTCGGATTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGA
TAGCGACTCAGAATCAGATAGTGAGTCAGATTCAGACAGTGACTCGGACTCAGACAGTGATTCAGACTCAGATAGCGATT
CAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGAATCAGACAGCGACTCAGACTCA
GATAGCGACTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGACTCAGACAGCGA
CTCAGACTCAGATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAGCGATTCAGATT
CAGACAGCGACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGACTCGGATAGCGACTCGGATTCAGATAGT
GACTCCGATTCAAGAGTTACACCACCAAATAATGAACAGAAAGCACCATCAAATCCTAAAGGTGAAGTAARCCATTCTAA
TAAGGTATCAAAACAACACAAAACTGATGCTTTACCAGAAACAGGAGATAAGAGCGAAAACACAAATGCAACTTTATTTG
GTGCAATGATGGCATTATTAGGATCATTACTATTGTTTAGAAAACGCAAGCAAGATCATAAAGAARARGCGTAA

SEQ ID NO:66 polynucleotide sequence

ATGAAAAAGCAARATAATTTCGCTAGGCGCATTAGCAGTTGCATCTAGCTTATTTACATGGGATAACAAAGCAGATGCGAT
AGTAACAAAGGATTATAGTAAAGAATCAAGAGTGAATGAGAAAAGTAAAAAGGGAGCTACTGTTTCAGATTATTACTATT
GGAAAATAATTGATAGT TTAGAGGCACAATTTACTGGAGCAATAGACTTATTGGAAGATTATAAATATGGAGATCCTATC
TATAAAGAAGCGAARAGATAGATTGATGACAAGAGTATTAGGAGAAGACCAGTATTTATTAAAGAAAAAGATTGATGAATA
TGAGCTTTATAAAAAGTGGTATAAAAGTTCAAATAAGAACACTAATATGCTTACTTTCCATARATATAATCTTTACAATT
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TAACAATGAATGAATATAACGATATTTTTAACTCTTTGAAAGATGCAGTTTATCAATTTAATAAAGAAGTTAAAGAAATA
GAGCATAAAAATGTTGACTTGARGCAGTTTGATAMAGATGGAGRAGACAAGGCAACTAAAGAAGTTTATGACCTTGTTTC
TGARATTGATACATTAGTTGTAACTTATTATGCTGATAAGGATTATGGGGAGCATGCGAAAGAGTTACGAGCAAAACTGG
ACTTAATCCTTGGAGATACAGACAATCCACATAAAATTACARATGAGCGTATAARAARAGARATGATCGATGACTTAAAT
TCAATTATAGATGATTTCTTTATGGAGACTAAACARAATAGACCGAATTCTATAACAAAATATGATCCAACAAAACACAA
TTTTAAAGAGAAGAGTGAAAATAAACCTAATTTTGATAAATTAGT TGAAGAAACAAAAAAAGCAGT TAAAGARGCAGACG
AATCTTGGAAAAATAAAACTGTCAAARAATACGAGGAAACTGTAACAAARATCTCCTGTTGTARAAGAAGAGARGAAAGTT
GAAGAACCTCAATTACCTAAAGTTGGAAACCAGCAAGAGGTTAAAACTACGGCTGGTAAAGCTGAAGAAACAACACAACT
AGTGGCACAGCCATTAGTAAAAATTCCACAAGAAACAATCTATGGTGAAACTGTAAAAGGTCCAGAATATCCAACGATGG
AAAATAAAACGTTACAAGGTGAAATCGTTCAAGGTCCCGATTTTCTAACAATGGAACAAAACAGACCATCTTTAAGCGAT
AATTATACTCAACCGACGACACCGAACCCTATTTTAGAAGGTCTTGAAGGTAGCTCATCTAAACTTGAAATAAAACCACA
AGGTACTGAATCAACGTTGAAAGGTATTCAAGGAGAATCAAGTGATATTGAAGTTAAACCTCAAGCAACTGAAACAACAG
AAGCTTCTCAATATGGTCCGAGACCGCAATTTAACAAAACACCTAAGTATGTGAAATATAGAGATGCTGGTACAGGTATC
CGTGAATACAACGATGGAACATTTGGATATGAAGCGAGACCAAGATTCAACAAGCCAAGTGAAACAAATGCATACAACGT
AACGACAAATCAAGATGGCACAGTATCATACGGAGCTCGCCCAACACAAAACAAGCCAAGTGAAACAAACGCATATAACG
TAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATACGGTGCTCGCCCAACACAAAAAAAGCCAAGCAAAACAAATGCATACAAC
GTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACAAAAAAAGCCAAGCAAAACAAATGCATATAA
CGTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATACGGAGCTCGCCCGACATACAAGAAGCCAAGCGAAACAAATGCATACA
ACGTAACAACACATGCAAATGGTCAAGTATCATATGGCGCTCGCCCGACACAAAAAAAGCCAAGCGAAACAAACGCATAT
" ARCGTAACAACACATGCAGATGGTACTGCGACATATGGGCCTAGAGTAARCAAAATAA

SEQ ID NO:71 polynucleotide sequence
GTGAAAAGCAATCTTAGATACGGCATAARGAAAACACAAATTGGGAGCGGCCTCAGTATTCTTAGGAACAATGATCGTTGT
TGGAATGGGACAAGAAAAAGAAGCTGCAGCATCGGAACAAAACAATACTACAGTAGAGGAAAGTGGGAGT TCAGCTACTG
AAAGTAAAGCAAGCGAAACACAAACAACTACAAATAACGTTAATACAATAGATGAAACACAATCATACAGCGCGACATCA
ACTGAGCAACCATCAAAATCAACTCAAGTAACAACAGAAGAAGCACCAACAACTGTGCAAGCACCAAAAGTAGAAACCGA
AATGAAATCACAAGAAGATTTACCATCAGAAARAGTTGCTGATAAGGARACTACAGGAACTCAAGTTGACATAGCTCAAC
CAAGTAACGTCTCAGAAATTAAACCAAGAATGAAAAGATCAGCTGACGTTACAGCAGTTTCAGAGAAAGAAGTAGCGGAA
GAAGCTARAGCGACAGGTACAGATGTAACAAATAAAGTGGARGT TACTGAAAGCTCTTTAGAAGGACATAATAAAGATTC
GAATATTGTTAATCCGCATAATGCTCAAAGAGTAACTTTAAAATACAAATGGAAATTTGGAGAAGGAAT TAAGGCAGGAG
ATTATTTTGATTTCACATTAAGTGATAATGTTGAARACACATGGTATATCAACACTGCGTAAAGTTCCGGAGATAAARAGT
TCAACAGARGATAAAGTTATGGCAAATGGTCAAGTTATARATGAACGTACAATTCGCTATACATTTACTGATTATATAAR
TAACAAAAAAGATTTAACTGCTGAATTAAACTTARACCTATTCATTGACCCAACAACAGTGACAAAGCAAGGGAGTCAAA
AAGTTGAAGTAACACTAGGTCARAATAAARGTCTCAAAAGAATTTGATATCAAATATTTAGACGGCGTTAAAGATAGAATG
GGTGTTACTGTTAATGGTCGTATTGATACTTTGAATAAAGAAGAGGGTAAATTTAGCCATTTTGCATATGTGAAGCCTAR
CAACCAGTCGTTAACTTCTGTCACAGTAARCTGGTCAAGTAACATCTGGATATARACAAAGTGCTAATAATCCAACAGTCA
AAGTATATAAACACATTGGTTCAGATGAATTAGCTGARAGTGTTTATGCAARAGCTTGATGATACCAGTAAATTTGAAGAT
GTGACTGAAAAAGTAAATCTATCTTACACAAGTAATGGTGGGTACACATTGAACCT TGGCGATTTAGATAATTCGARAGA
CTATGTAATTAAATATGAAGGTGAATATGATCAAAATGCTAAGGATCTAAATTTCCGAACACATCTTTCAGGATATCATA
AATACTACCCATACTATCCTTATTACCCGTATTATCCAGTTCAATTAACT TGGAACAACGGTGTTGCATTTTACTCTAAT
AATGCTAAAGGCGATGGTAAAGATAAACCARATGATCCTATCATTGAGAAGAGTGAACCAATTGATTTAGACATTAAATC
AGAGCCACCAGTGGAGAAGCATGAATTGACTGGTACAATCGAAGAAAGTAACGATTCTAAGCCAATTGATTTTGAATATC
ATACAGCTGTTGAAGGTGCAGAAGGTCATGCAGAAGGTATTATTGAAACTGAAGAAGATTCTATTCATGTGGATTTTGAR
GAATCTACACATGARAATTCAAAACATCACGCTGATGTTGTTGAATATGAAGAGGATACAAACCCAGGTGGTGGCCAAGT
AACRACTGAGTCTAACTTAGTTGAATTTGACGAAGAGTCTACAAAAGGTATTGTAACTGGCGCAGTGAGCGACCATACAR
CAGTTGAAGATACGAAAGAATATACAACTGAAAGTAATCTGATTGAATTAGTGGATGAATTACCTGARGAACATGGTCAR
GCACAAGGGCCAATCGAGGAAATTACTGAAAACAATCATCATATT TCTCATTCTGGTTTAGGAACTGAAAATGGTCACGS
TAATTATGGCGTGATTGATGAAATCGAAGAARATAGCCACGTTGATATTAAGAGTGAATTAGGTTATGAAGGTGGCCAAA
ATAGCGGTAATCAGTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGATAAACCTAAATATGARCAAGGTGGTAATATCGTAGATATC
GATTTCGACAGTGTACCTCAAATTCATGGTCAAARATAATGGTAACCAGTCATTCGAGGAAGACACAGAAGAAGACAAGCC
TARGTATGAACAAGGTGGTAACATCATTGATATCGACTTCGACAGTGTGCCACAAATTCATGGATTCAATAAGCATAATG
ARATTATTGAAGAAGATACAAACAAAGATAAACCTAATTATCAATTTGGTGGACACAACAGTGTTGATTTTGAAGAAGAT
ACACTTCCAAAAGTAAGTGGTCAAARTGARGGTCAACAAACGATTGAAGAAGATACAACGCCGCCAACACCGCCARCACT
AGAGGTACCAAGTGAGCCGGAAACACCAACACCACCAACACCAGAAGTACCGAGTGAGCCAGGCGAACCAACGCCACCAR
ARCCGGAAGTACCAAGTGAGCCGGAAACACCAGTACCACCAACACCAGAGGTACCATCTGAACCTGGTAAACCAGTACCA
CCTGCTAAAGAAGAACCTAARAAACCTTCTAAACCAGTGGAACAAGGTAAGGTAGTAACACCTGTTATTGAAATCAATGA
AARGGTTAAAGCAGTGGCACCAACTAAACARAAACAATCTAAGAAATCTGAACTACCTGAAACAGGTGGAGAAGAATCAA
CAAACAARGGTATGTTGTTCGGCGGATTATTCAGCATTCTAGGTTTAGTATTAT TACGCAGAAATAAAAAGAATAACAAR
GCATAA
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SEQ ID NO:72 polynucleotide sequence
ATGRAATTTAAGTCATTGATTACAACAACATTAGCATTAGGCGTTATAGCATCAACAGGAGCAAACTTTAATACTAACGA
AGCATCTGCCGCAGCTAAGCCATTAGATARATCATCAAGTACATTACACCATGGACATTCTARCATCCAGATTCCATATA
CAATTACTGTGAACGGTACAAGCCAAAACATTTTATCAAGCTTAACATTTAATAAGAATCAARATATTAGTTATAAAGAT
ATAGAGAATAAAGTTAAATCAGTTTTATACTTTAATAGAGGTATTAGTGATATCGATTTAAGACTTTCAAAGCAAGCGGA
ATATACGGTTCATTTTAAAAATGGAACAAAAAGAGTTATCGATTTGAAATCAGGTATCTACACAGCTGACTTAATCAATA
CAAGTGACATTAAAGCTATCAGTGTTAACGTAGATACTAAARAGCAACCTAAAGATAARGCTARAGCARATGTTCAAGTG
CCATATACAATCACAGTGAACGGCACAAGCCAAAACATTTTATCAAACCTAACATTTAATAAAAATCARAATATTAGTTA
CAAAGATTTAGAGGGTAAAGTTARATCAGTTTTAGAATCAAATAGAGGTATTACTGATGTTGATTTAAGACTTTCGAAGC
AAGCGAAATATACAGTTAATTTTAAAAATGGAACGAAGAAAGTTATCGATTTGAAATCAGGTATTTACACAGCGAATTTA
ATCAATTCAAGTGATATTAAAAGTATCAATATTAACGTAGATACAAARARACATATCGAAAATAAAGCTAAARGAARCTA
TCAAGTTCCATATTCAATTAATCTARATGGTACATCTACAAACATTTTATCGAATCTTTCATTTTCARATAAACCTTGGA
CAAATTACAARAATTTAACTAGTCAAATARAATCAGTACTGAAGCATGATAGAGGTATTAGTGAACAAGATTTAAAATAT
GCTAAGAAAGCTTATTATACTGTTTATTTTAAAAATGGTGGTAAAAGAATCTTACAGTTAAATTCAAAAAATTACACAGC
AAACTTAGTTCATGCGAAAGATGTTAAGAGAATTGAAATTACTGTTAAAACAGGAACTAAAGCGARAGCAGACAGATATG
TACCATACACAATTGCAGTAAATGGCACATCAACACCAATTTTATCAAAACTAAARATTTCGAATARACAATTAATTAGT
TACAAATATTTARACGACAAAGTGAAATCTGTATTARARAGTGAAAGAGGTATCAGTGATCTTGACTTAAARTTTGCGAA
ACAAGCAAAATATACAGTATATTTCAAAAATGGAAAGAAACAAGTAGTGAATTTAAAATCAGACATCTTTACACCTAATT
TATTTAGTGCCAAAGATATTAARARGATTGATATTGATGTAAAACAATACACTAAATCARAAAAAAAAATARATAAATCT
AATAATGTGAAATTCCCAGTAACAATARATAARTTTGAAAACATAGTTTCARATGAATTTGTGTTCTATAATGCAAGCAA
AATTACAATTAATGATTTARGTATAAAACTTAAATCAGCAATGGCAAATGATCAAGGGATAACTAAACATGACATAGGAC
TTGCTGAACGCGCAGTGTATAAAGTGTATTTTAAAAATGGTTCGTCAAAATATGTAGACTTAAAAACTGAGTATAAAGAT
GAAAGAGTATTTARAGCAACTGACATTAAAAAGGTAGATATTGAACTTAAATTCTAA

SEQ ID NO:73 polynucleotide sequence

ATGAATAATAAAAAGACAGCAACAARTAGARAAGGCATGATACCAAATCGATTAAACARA
TTTTCGATAAGARAGTATTCTGTAGGTACTGCTTCAATTTTAGTAGGGACAACATTGATT
TTTGGGTTAAGTGGTCATGAAGCTAAAGCGGCAGAACATACGAATGGAGAATTAAATCAR
TCAAAAAATGAAACGACAGCCCCAAGTGAGAATAAAACAACTAAAAAAGTTGATAGTCGT
CAACTAAAAGACAATACGCARACTGCAACTGCAGATCAGCCTAAAGTGACAATGAGTGAT
AGTGCAACAGTTARAGAAACTAGTAGTAACATGCAATCACCACAAAACGCTACAGCTAAT
CAATCTACTACAAAAACTAGCAATGTAACAACAAATGATAAATCATCAACTACATATAGT
AATGAAACTGATAAAAGTAATTTAACACAAGCAAAAGATGTTTCAACTACACCTAAAACA
ACGACTATTAAACCAAGAACTTTAARATCGCATGGCAGTGAATACTGTTGCAGCTCCACAA
CAAGGAACAAATGTTAATGATAAAGTACATTTTTCAAATATTGACATTGCGATTGATARA
GGACATGTTAATCAGACTACTGGTAAAACTGAATTTTGGGCAACTTCAAGTGATGTTTTA
AAATTAARAGCARATTACACAATCGATGATTCTGTTAAAGAGGGCGATACATTTACTTTT
AAATATGGTCAATATTTCCGTCCAGGATCAGTAAGATTACCTTCACAAARCTCAARATTTA
TATAATGCCCAAGGTAATATTATTGCARAAGGTATTTATGATAGTACAACAAACACAACA
ACATATACTTTTACGAACTATGTAGATCAATATACAAATGTTAGAGGTAGCTTTGAACAA
GTTGCATTTGCGAAACGTAAAAATGCAACAACTGATAAAACAGCTTATAAAATGGAAGTA
ACTTTAGGTAATGATACATATAGCGAAGAAATCATTGTCGATTATGGTAATAAAAAAGCA
CAACCGCTTATTTCAAGTACAAACTATATTAACAATGAAGATTTATCGCGTAATATGACT
GCATATGTAAATCAACCTAAAAATACATATACTAAACAAACGTTTGTTACTAATTTAACT
GGATATAAATTTAATCCAAATGCAARAAACTTCAAAATTTACGAAGTGACAGATCAARAT
CAATTTGTGGATAGTTTCACCCCTGATACTTCAAAACTTAAAGATGTTACTGATCAATTC
GATGTTATTTATAGTAATGATAATARAACAGCTACAGTCGATTTAATGAAAGGCCAAACA
AGCAGCAATAAACAATACATCATTCAACAAGTTGCTTATCCAGATAATAGTTCAACAGAT
AATGGAAAARTTGATTATACTTTAGACACTGACAAAACTAAATATAGT TGGTCAAATAGT
TATTCAAATGTGAATGGCTCATCAACTGCTAATGGCGACCAAAAGAAATATAATCTAGGT
GACTATGTATGGGAAGATACAAATAARGATGGTARACAARGATGCCAATGAARAAGGGATT
ADAGGTGTTTATGTCATTCTTAAAGATAGTAACGGTAAAGAATTAGATCGTACGACAACA
GATGAAAATGGTAAATATCAGTTCACTGGTTTAAGCAATGGAACTTATAGTGTAGAGTTT
TCAACACCAGCCGGTTATACACCGACAACTGCAAATGTAGGTACAGATGATGCTGTAGAT
TCTGATGGACTARCTACAACAGGTGTCATTAAAGACGCTGACAACATGACATTAGATAGT
GGATTCTACAAAACACCAAAATATAGTTTAGGTGATTATGTTTGGTACGACAGTAATARA
GATGGTAAACAAGATTCGACTGAAAAAGGAATTAAAGGTGTTAAAGTTACTTTGCAAAAC
GAAAAAGGCGAAGTAATTGGTACAACTGAAACAGATGAAAATGGTAAATACCGCTTIGAT
AATTTAGATAGTGGTAAATACAAAGTTATCTTTGAAAAACCTGCTGGCTTAACTCAAACA
GGTACAAATACARCTGAAGATGATARAGATGCCGATGGTGGCGAAGTTGATGTAACAATT
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ACGGATCATGATGATTTCACACTTGATAATGGCTACTACGAAGAAGAAACATCAGATAGC
GACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGACTCA
GATTCAGACAGCGATTCAGACAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGACAGC
GACTCAGACTCAGACAGCGATTCAGACTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGACTCA
GATTCGGATAGCGACTCAGACTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCA
GACAGTGATTCAGATTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCTGACAGCGATTCAGACTCA
GACAGCGACTCAGACTCAGACAGTGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGC
GACTCAGACTCAGATAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCGGACTCAGACAARCGACTCA
GATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGATTCGGACAGCGATTCAGACTCA
GATAGCGATTCAGACTCAGACAGCGATTCAGATTCAGATAGCGACTCAGACTCAGATAGC
GACTCAGACTCGGATAGCGATTCAGATTCAGACAGCGACTCAGATTCAGATAGCGATTCG
GACTCAGACAACGACTCAGATTCAGATAGCGATTCAGATTCAGATGCAGGTAAACATACT
CCGGCTAAACCAATGAGTACGGTTAAAGATCAGCATAAAACAGCTAAAGCATTACCAGAA
ACAGGTAGTGARAATAATAATTCAAATAATGGCACATTATTCGGTGGATTATTCGCGGCA
TTAGGATCATTATTGTTATTCGGTCGTCGTAAAARACAARATAAATAA

SEQ ID NO: 74 polynucleotide sequence
GAGGAGAATTCAGTACAAGACGTTARAGATTCGAATACGGATGATGAATTATCAGACAGC
AATGATCAGTCTAGTGATGAAGAAAAGAATGATGTGATCAATAATAATCAGTCAATAAAC
ACCGACGATAATAACCAAATAATTAAAAAAGAAGAAACGAATAACTACGATGGCATAGAA
AAACGCTCAGAAGATAGAACAGAGTCAACAACAAATGTAGATGAAAACGAAGCAACATTT
TTACAAAAGACCCCTCAAGATAATACTCATCTTACAGAAGAAGAGGTAAAAGAATCCTCA
TCAGTCGAATCCTCAAATTCATCAATTGATACTGCCCAACAACCATCTCACACAACAATA
AATAGAGAAGAATCTGTTCAARACAAGTGATAATGTAGAAGATTCACACGTATCAGATTTT
GCTAACTCTAAAATAAAAGAGAGTAACACTGAATCTGGTAAAGAAGAGAATACTATAGAG
CAACCTAATAAAGTAAAAGAAGATTCAACAACAAGTCAGCCGTCTGGCTATACAAATATA
GATGAAAARATTTCAAATCAAGATGAGTTATTAAATTTACCAATAAATGAATATGAAAAT
AAGGCTAGACCATTATCTACAACATCTGCCCAACCATCGATTAAACGTGTAACCGTAAAT
CAATTAGCGGCGGAACAAGGTTCGAATGTTAATCATTTAATTAAAGTTACTGATCAAAGT
ATTACTGAAGGATATGATGATAGTGAAGGTGTTATTAAAGCACATGATGCTGAAAACTTA
ATCTATGATGTAACTTTTGAAGTAGATGATARGGTGAAATCTGGTGATACGATGACAGTG
GATATAGATAAGAATACAGTTCCATCAGATTTAACCGATAGCTTTACAATACCARAAATA
AAAGATAATTCTGGAGAAATCATCGCTACAGGTACTTATGATAACAAAAATAAACAAATC
ACCTATACTTTTACAGATTATGTAGATAAGTATGAAAATATTAAAGCACACCTTAAATTA
ACGTCATACATTGATAAATCAAAGGTTCCAAATAATAATACCAAGTTAGATGTAGAATAT
ARAACGGCCCTTTCATCAGTAAATAAAACAATTACGGTTGAATATCAAAGACCTAACGAA
AATCGGACTGCTAACCTTCAAAGTATGTTTACAAACATAGATACGAAAAATCATACAGTT
GAGCAAACGATTTATATTAACCCTCTTCGTTATTCAGCCAAGGAAACAAATGTARATATT
TCAGGGAATGGTGATGAAGGTTCAACAATTATAGACGATAGCACAATAATTARAGTTTAT
AAGGTTGGAGATAATCAAAATTTACCAGATAGTAACAGAATTTATGATTACAGTGAATAT
GAAGATGTCACAAATGATGATTATGCCCAATTAGGAAATAATAATGATGTGAATATTAAT
TTTGGTAATATAGATTCACCATATATTATTAAAGTTATTAGTAAATATGACCCTAATAAG
GATGATTACACGACTATACAGCAAACTGTGACAATGCAGACGACTATAAATGAGTATACT
GGTGAGTTTAGAACAGCATCCTATGATAATACAATTGCTTTCTCTACAAGTTCAGGTCAA
GGACAAGGTGACTTGCCTCCTGARAAAACTTATAAAATCGGAGATTACGTATGGGAAGAT
GTAGATAAAGATGGTATTCAAAATACAAATGATAATGAAAAACCGCTTAGTAATGTATTG
GTAACTTTGACGTATCCTGATGGAACTTCAAAATCAGTCAGAACAGATGAAGATGGGAAA
TATCAATTTGATGGATTGAAAAACGGATTGACTTATAARATTACATTCGARACACCTGAA
GGATATACGCCGACGCTTAAACATTCAGGAACAAATCCTGCACTAGACTCAGAAGGTAAT
TCTGTATGGGTAACTATTAATGGACAAGACGATATGACGATTGATAGTGGATTTTATCAA
ACACCTAAATACAGCTTAGGGAACTATGTATGGTATGACACTAATAAAGATGGTATTCAA
GGTGATGATGAAAAAGGAATCTCTGGAGTTAAAGTGACGT TARAAGATGARAACGGAAAT
ATCATTAGTACAACTACAACCGATGAAAATGGAAAGTATCAATTTGATAATTTAAATAGT
GGTAATTATATTGTTCATTTTGATAAACCTTCAGGTATGACTCAAACAACAACAGATTCT
GGTGATGATGACGAACAGGATGCTGATGGGGAAGAAGTTCATGTAACAATTACTGATCAT
GATGACTTTAGTATAGATAACGGATACTATGATGACGAA
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Figure 3

Purification of alpha toxin
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Figure 4

Purification of SdrC
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Figure 5

Antl-Atl-amidase ELISA
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Figure 5

Anti-SdrG ELISA
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Figure 5

0.D. at 1/1000 serum ditution

Anti-Sbi ELISA
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Figure 5

0.D. at 111000 serum dilution

Anti-lsdB ELISA
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Figure 5

Pool rabbit Pre

Anti-ati-AaA ELISA
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Figure 6

Anti-SdrC mice sera
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Figure 6

Anti-FnbpA mice sera
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Figure 6

Anti-EbH mice sera

1.6

05

0 :%-wﬂ——w—,—._._._l

10 20 40 80 160 320 640 1280 2560 5120 10240 20480

Anti-EbH mice sera

2

15

a

o

E 1

c

8

Y
0 T T T W% Tt
Q O O \\) Q O Q \\) \\) O O N
N v LY R o Vv L) 53 © Vv D e

LA A P LN N

Dilutions

Anti-EbH mice sera

2
1.5
d
o
E 1
c
& ./'\-\-\
~
" ’-.__:\‘\’\.\’\_g

10 20 40 80 160 320 640 1280 2560 5120 10240 20480
Dilutions

48/58




Figure 6

Anti-Sbi mice sera
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Figure 6

Anti-CIfA mice sera
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Figure 7

Anti-lsa A rabbit sera
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Figure 7

Anti-isdB rabbit sera
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Figure 7

Anti HarA rabbit sera
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Figure 7

Anti-Sdrg rabbit sera
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Figure 7

Anti-Shi rabbit sera
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Figure 7

Anti-CIFa rabbit sera
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Figure 7

Anti-Fnbpa rabbit sera
35
3
2.5 *
2 \
15 .——.\:\
1 \
0.5
' S, \Q"Q’:—‘—E-sﬁa_
10 20 40 80 160 320 640 1280 2560 5120 10240 20480
A
e
Anti-Fnbpa rabbit sera
4
3.5
3‘—_\.2&
2.5
2l o \
sl \
1 \.
0.5 \\e ‘t\?}‘bﬂ
0 T T e ] L B T T T T T T
Q Q O Q Q Q Q Q \} QO Q QS
N © D D
L A A L R
B
Anti-Fnbpa rabbit sera
3.5
3] =
2.5
2
1.5
1 \ \

0.5 T~ N |
0 S — m‘ el — 8
R P ® & & & P &L &L D P S

v S LA A, Pt S &
C

57/58



Figure 7

Anti-Atl amidase rabbit sera
35
3
25
2
15
LS
0.5
0 = ? ; ; . . = S M
10 20 40 80 160 320 640 1280 2560 5120 10240 20480
A
Anti-Atl amidase rabbit sera
4
3.5
o 3T
§2.5 —
» 2 ~r
o 1.5 =
[m] 1 *_
0.5 \‘-‘— * > + —e <
0 T T T T T T T T T T T
Q Q M) M) Q (M Q N\ Q N} QO Q
N ™ Lo ) o) o v R o)
v '\‘bq’@"‘.{b,{'o%\@'v(&h
Dilutions
B
Anti-Atl amidase rabbit sera
3.5
3
g 25
g 2T o
< 1.5
g 1 \'\
0 T T T T T T —
Q Q Q Q Q Q Q M) Q Q Q Q
N » LS © v > © v » )
v A LN A
Dilutions
C

58/58




