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FIG. 2

TGGATTTTCAATAATTCTTTTTCATTGGGATATGTTGTTGTTTGTCTTTATTTTACATCT .

TATGAAACTGTCGTTTGGTTGCTAATAATAATAATAATAATAATAAAGAAAAAARATTGA
CAAAATAAAGGGCCGGGAAGGCAGTTTCCCTATARAAGCAGGTGATGGGGGARGGCAAAR
GACCATCTCTTGCTCTCTTCTTCTTTACTTCCCCGTTTGCTCAGTTGCTTTCTTTgtaag
taatatagaagcctctgeccttetttgttgttgacaaattecattttttgttttactatt
agcatgttaatttctagcttctggaaatgagtttattatcctttatatgataaacttgtg
accattctatctctttttaattatttttataattttatgcaattctattaaaataatcgt
CF2
attcgtataatgatatttgtgtttcttcatécaactggacagGTGAAATCAATATGAAAG
M K G
GTGGAAAGATGAATCTCTCCATTATGGTGGCTGCATGGTTTTGCTGGAGTAGTATTATAT
G K M NL S I M V A A W F C W S s I I F
TCGGATGGGCATCGGCTAGGGAAATAGTTTGTCCATTCTCATCAAACCAAAACTACARAAG
G W A S A R E I V C P F S 8§ N Q N Y K A
CTGGTTCCCCTCCAACTTTAACCATTACTTATGACGCTACTACTGATAAGAAAANACTACG
G s p P T L T I T Y DA T T D K K N Y A
CCCAGTTCATTAAAGATCTAAGAGAAGCATTTGGCTTCAGTTATTCAAGCCATGAAATAC
Q F I K b L R E A-F G F S Y S S H E I P
CAGTCTTACGGGCCACAGTTGCTCCAAATCAGAAATTTATTGTAGCCAAAGTCATARATG
V L R A T:V A P N Q K F I V A K V I N V
TAGCGAATTTAGAAGTATCATTAGGATTAAACGTCGTTAATGCGTATTTAGTGGGTTATA
A N L E V S L 6 L N V V N A Y L V G Y K
AGGTAGGAGGTACTTCCTATTTCTTTAACGATCCGGAATCTTTGGCTGATGCAAAAACAT
v 6 G T s ¥ ¥F F N D P E S L A D A K T Y
ATCTTTTCACAGACACAAAGCAACARACGCTATCATTTACTGGTAGCTATGCAGATTTTC
L F T b T K Q 9 T L S F T G § Y A D F 1L
TATCTAGGGCAAACGTACACAGAGAGGATGTGGATTTAGGGGTGCAGGCATTAGATAATT
S R ANV HREDV DUL GV Q A L D N Y
ACATATATACACTTGAAAAAAGTTCAAAGCCAGCAGACATTGCTAAACCTCTAGTTGGTT
i ¥y T L E K S S K P A DI A K P LL V G F
TTATCGAAATGGTTCCAGAGGCAGCAAGATTCAAATATATTGAGAAAAAAGTATTAAGTC
l1 E MV P E A A R F K Y I E K K V L S 0Q
AAATTAGCAAAACCTTTAGGCCGGGTGGTGACATAATTAGCCTTGAGAACAACTGGGGAG
1 $S K T F R P G G D I I 8 L E N N W G D
ACCTCTCTTATCAAATACAGAAATGTGTAAATGGTGTATTTCTGAAGCCAGTTCAATTAC
L §s ¥y 0 I ¢ K C V N G V F L K P V 0 L 0
AACGTGAAAACTATACCAATATCCTAGTGAACAATGTCACCCAAGTAGCAGGTGTCATGG
R ENY T NI L V N NV T Q V A G V M G
GAGTCTTGTTGAATGCAGTCAATTACAAAGTCTGAATGGAAGAAATTATTTTCAACTACC
vV L L N A V N Y K Vv *
AAAAGTGGCTGCCATGGCTTTAATCCTACTTTTGCTCTATATATAGAGTAGCATAAATAA
CR2
AGGACAACAAATTTATTATTATTGTTGCTAATGCTATATGCTATTTCCCTGTAATATCCT
C18R
CATCTTTCCAATGTATGAATATGATGATGAATTATATATGACAAATAAAGTTTCTACTAG
TTCTTAAT
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FIG. 3

CCTTGCATTTTCAATAATTCTTTTTCATTGGGATTTGTTGTTGTTTGTCTTTATTTTACA
TCTTATGAAACTGTCGTTTGGTAGCTAATAATAATAATAATAATAATAATAATAAAGAAR
AAAAATTGACAAAATAAAGGGCAGTTTCCCTATAAAAGCAGGTGATGGGGGAAGGCARAAA
GACCATCTCTCGCTTTCTTTgtaagtaatagtgaagcctctgecccttcttttttgttgac
aaattccattttttgttttactaatagcatgttaatttctagecttctggaaatgagttta
Ltatcctttatatgataaacttgtgaacattectatctectttttaattatttttataattt
CF2
tatgcaaagctattaaaataatcgtattcgtataatgatatttgtgtttcttcatacaac
tggacagGTGAAATCAATATGARAGGTGGCAAGATGAACCTCTCTATTATGGTGGCTGCA
M K 6 G K M N L S I M V A A
TGGTTTTGCTGGAGTTGTATTATATTCGGATGGGCATCGGCTAGGGAAATAGTTTGTCCA
W F C w s € I I F G WA S A R E I Vv C P
TTCTCATCAAACCAAAACTACAARAGCTGGTTCCACTCCAACTTTAACCATTACTTATGAL
F § 5§ N Q N Y K A G s T P T L T I T Y D
GCTGCTGCTGATAAGAAAAACTACGCCAACTTCATTAGAGATCTAAGAGAAGCATTTGGC
A A A D K K N Y A N F I R DL R E A F G
TTCAGTTATTCAAGCCATGAAATACCAGTCCTACGGGCCACGGTTGCTGCARATCAGAAR
F 58 ¥ S S H E I P V L R A T V A A N Q K
TTTATTGTAGCCARAGTCATAAATGTAGCGAATTTAGAAGTATCATTAGGATTAAACGTC
F I v A K.V I N V. A NN L E V 85S L G L N V
GTTAATGCATATTTAGTGGCTTATAAGGCAGGAGGTACATCCTATTTCTTTAACGATCCC
vV N A Y L V A Y K A G G T S Y F F N D P
GAATCTTTGGCTGATGCAAAAARATATCTTTTCACAGACACRAAGCAACARACGCTATCA
E S L A DA K K Y L F T DT K Q Q T L S
TTTACTGGTAGCTATGCAGATTTTCTATCTAGGGCAAACGTACACAGAGAGGATGTGGAT
F T G S Y A D F L 8 R A N V H R E D V D
TTAGGGGTGCTGGCATTAGATAATTACATATATATACTTCACAAAAGTTCTCAACCAGCA
L 6 vV L AL DN Y I Y I L H K S S Q P A
GACATTGCTARACCTCTAGTTGGTTTTATCGRAATGGTTCCAGAGGCAGCARGATTCAAR
b I A K P L V G F I EM YV P E A A R F K
TATATTGAGAAAAAAGTATTAACTCAAATTAGCGARACCTTTAGGCCGCGTGGTGTCATA
Yy I £ K K v L. T ¢ I 8 E T ¥F R P R G V 1I
ATTAGCCTTGAGAACAACTGGGGAGACCTCTCTTATCAAATACAGAAATCTGTAAATGGT
I s L E NN WG D L S Y Q I Q K S V N G
ATATTTCTGAAGCCAGTTCAATTGCAACGTGARAACTATACCAATATCCTAGTGAACAAT
I #F L K PV QL ¢ R E N Y TN I L V N N
GTCACCCAAGTAACAGGTCTCATGGGAGTCTTGTTGAATGCAGTCAATTACAAAGTCTCA
v T g v T & L M G V L L N A V N Y K V 8
ATGGAAGAAATTATTTTCAACTACCAAAAGTGGCTGCCATGGCTTTAATCCTACTTTTGC
M E E I I F N Y Q K W L P W L =* _
TCTATATATAGTAGCATAAATAAAGGACAACAAATTTAGTATTATTGTTGTTGTCCRAARC
CR2
ATGTTGCCAATGATATATGCTATTTCCCTGTAATATCCTCATCTTTCCAATGTATGAATA
TGATGATGTATTATATATGACAAATAAAGTTTCTACTAGTTCTTAAT




WO 2010/140981 PCT/SG2010/000206

-180
-120
-60
_ 61
121
181
241
301
36l
421
481
541
601
661
721
781
841
901
961
1021
1081
1141
1201

1261

1321
1381

4/14

FIG. 4

TTCTTTTTTTTTTTTTTTTTGACAGTTGTTATTGTTTGTCTTTATTTTTACATCTTATGA
AACTGTCGTTTGGTAGCTAATAATCAAAATAATAATAARAARATAATAATAATAAAGAAAA
BAAAATTGACAAAATAAAGGGCAGTTTCCCTATAARAGCAGGTGATGGGGGAAGGCAAAA
GACCATCTCTCGCTCTCTTCTTCTTTACTTCCCCGTTTGCTCAGTTGCTTITCTTTgtaag
taatattgaagcctctgeccttecttttttgttgacaaattcecatttttttgttttactaa
tagcatgttaatttctagcttctggaaatgagtttattatactttatatgataaacttgt
gaccattctatctctttttaatcatttttataattttatgcaaatctattataataatcg
CF2
tattcgtataatgatatttgtgtttcttcatacaactggacagGTGARATCAATATGAAA
M K
GGTGGAAAGATGAACCTCTCCATTATGGTGGCTGCCTGGTTTTGCTGGAGTAGTATTATA
G G K M N L $ I M V A A W F C W 8§ s I 1
TTCGGATGGGCATCGGCTAGGGAAATAGTTTGTCCATTCTCATCARACCAARACTACAAA
F G W A S A R E I V C P F S 8 N Q N Y K
GCTGGTTCCACTCCAACTTTAGCCATTACTTATGACGCTACTACTGATAAGAARAACTAC
A GG s T p TUL A I T Y DA T T D K K N Y
GCCCAGTTCATTGAAGATCTAAGAGAAGCATTTGACTTCAGTTATTTAAGCCATAAAATA
A QQ F I E D L R E A F D F § Y L. §8 H K 1
CCAGTCTTACGGGCCACGGTTGCTGCAAATCAGAAATTTATTGTAGCCARAGTCATARAT
P vV L R A2 T V A A N O K F I V A K V I N
TCTGGGGACATAGAAGTATCAGTAGGATTAAACGTCATTAATGCATATCTAGTGGCTTAT
s 66 b I EV 8 vV 66 L NV I N A Y L V A Y
AAGGTAGGAAGTAATTCCTATTTCTTTAACGATTCGGAATCTTTGGCTGATGCARARARAA
K vV 6 $ N $ Y F F N D S E S L A D A K K
AATCTTTTCACAGACACAAACCAACAAACACTAGCATTTACTGGTAGCTATGCAGATTTT
N L F T D TN Q Q T L A2 F T G 8 Y A D F
GAATCTAGGGCAAAGTTACATAGAGAGGAAGTGGATTTAGGAGTGGTGGCATTGGATAAT
E S R A K L HREE VDL G V V A L DN
TACGTATATACACTTGAAARAAGTTCTCAGCCAGCAGACATTGCTARACCTCTAGTTGGT
Yy vy T L E K 8 S Q P A DI A K P L V G
TTTATCGAAATGGTTCCAGAGGCAGCAAGATTCAAATATATTGAGARAAARATATCAACT
¥ I EM V P E A AR F K Y I E K K I s T
CAARATTAGCAAAACCTTTAGGCCGCGTGGTGACATAATTAGCCTTGAGAACAACTGGGGA
Q I 8§ K T ¥ R P R 6 DI I $ L E N N W G
GACCTCTCTTATCARATACAGARAATCTGITGATGATGTATTTCTGAAGCCAGTTCAATTG
b L S ¥ ¢ I ¢Q K §$ v D D V F L K P V Q0 L
CAACGTGAAAACTATACCAATATCCTAGTGAACAATGTCACCCAAGTAAAAGGTCTCATG
Q R E N Y T N I L V N NV T Q V K G L M
GGAGTCTTGTTGAATGCAGTCAATTACAAAGTCTCAATGGRAAGAAATTATTTTCAACGAC
G v L L N A V N Y KV S M E E I I F N D
CAAAAGTGGCTGCCATGGCTTTAATCCTACTTTTGCTCTATATATAGTAGCATAAATAAA
¢ K W L P W L * CR2
GGACAACAAATTTAGTATTATTGTTGTTGTCCAAACATGTTGCTAATGATATATGCTCTT
C2ASR
TCCCTGTAARTATCCTCGTCTTTCCAATGTATGAATATGATGATGAATTATATATGACAAA
TAAAGTTTCTACTAGTTCTTAAT '
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FIG. 13A
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FIG. 17A
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FIG. 19B






