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<210> S
<211l> 22
<212> DNA
<213> Homo sapiens

<400> 5 .
ggtccagagy ggagataggt tC : ) 22

<210> 6

<211s 22

<212> RNA

<213> Homo sapiens

<400> 6
gyuccagagy ggagauaggu uc ' , 22

<210> 7
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<212> DA

<213> Homo sapiens

<400> 7 ‘
tcatttattc tatagagaag aaggaaaaat cacaggaacc tatctcccct ctggaccaat - 60

ga - : o 62

<210> 8

<21l> 62
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<221> wisc_feature :
<223> forward primer

<400> 11
gagttggceo tgtctettet t . . 21

<210> 12

<211> 21

<212> DNA

<213> artificial sequence

<220> :
<223> FESTLL 3'-~UTR reverse . primer

<400> 12 . : '
ctrteccact ctettectge t : _ 21

<210> 13
«<211> 21
<212> DNA
<213> artificial seguence

<220> :
«223> FSTLY ORF

<220>. ’
<221> wisc_feature
<223> TForward primer

<400> 13 : ‘
aatrccaagat ctgtgecaat ¢ - ) 21

<210> 14

<211> 21

<212> DNA

<213> artificial sequence

<220> )
<223> FSTLI ORF reverse primer

<400> 14 _
gctgtacaga cccaatttce a ‘ 21

<210> 15

<211> 21

<212> DNA

<213> artificial seguence

. «220> L ) :
<223> FSTLL primary transcript forward primer

<400> 15 .- . _ o
gggatctcty ggaatggaat a . - - o : , -

<210> 16

«21i> 21

<212> DNA )

<213> artificial seguence

<220> ‘ o ) : , :
<223  FSTL1 primary tfanscript reverse primer
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forward primer

19

tgagggagag atcaccgatt a

<210
<21i>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400

20

21

DNA

artificial sequence

18G20 reverse primer
20

getcatgtee tctttcagrtg ¢

<210
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<220>
C 221>

21

21 -

DNA '
artificial seguence

IRAKZ

misc_feature

9869562071 sequence Tisting_ST25.txt

Page 5

PCT/S5G2013/000316

21

21

21

21

21



PCT/SG2013/000316

| 9869562071 sequence Tisting_ST25.txt
<223> forward primer '

<400> 21 -
caagrgatrtc tcctgeectca ¢ . ‘ 21

<210> 22

<211>" 21

<212> DNA _
<213> artificial sequence

<220>
<223> IRAKZ2 reverse primer

<400> 22
‘tcaagcectgt aatcccaaca © 0 . 21

<210> 23

T o<2lls> 21

«212> DNA
<213> artificial sequence

220>
<223> RSADZ forward primer

<400> 23
gtgcctggat ttcatgtcag t ' . 21

<210> 24

<211> 21

<212> DNA ‘
<213> artificial sequence

<220> .
<223> RSADZ reverse primer

<400> 24 ’ . '
atgettgett tetotgaget g 21

<210> 25 .

<211> 21

<212> DNA

<213> artificial sequence

<220
<223> - LAMCZ forward primer

<400> 23
Cigogttotg cacattictt ¢ 21

<210> 26
<211> 21
<212> DNA
<213> artificial sequence

<220> . o
<223> LAMC2 reverse primer

<400> 26 ' o :
aaatacagaa gcaaggcagc a _ _ 21

<210> 27 .
<211> 21 o
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<212> DNA _
<213> artificial sequence

<220>

<223> 1AMCZ ORF forward primer

<400> 27
agtggaagga gagctggaaa ¢

<210> 28

<211> 21

<212> DNA

<213> artificial sequence

<220>

<223> LAMC2 ORF reverse primer

<400> 28
gaccagccceco tcttcatcta ¢

<210> 29

<21l> 21 ,

<Z212> DNA

<213> artificial sequence

<220> _
<223> PLAU Torward primer

<400> 29 :
gcttgtccaa gagtgeatgg t

<210> 30

<211> 19

<212> ODNA

<213> artificial sequence

<220> : _
<223> PLAU reverse primer

<400> 30
agggctggrt ctcgatgot

<210> 31

<211> 21 -

<212>  DNA

<213> artvificial seguence

<220>

<223> PLAU ORF forward primer

<400> 31 .
tcactggett tgyaaaagag a

i %210> 32

<21l> 21
<212> DNA
<213> artificial sequence

<220>

<223> PLAU ORF reverse seguence

<400> 32
gtggtgactt cagagccgta g
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<210> 33

<211> 21

<212> DNA

<213> artificial sequence
<220>

<223> DIAPHL forward primer
<400> 33

aggaagcaty aggdcaacta t

<210> 34

<21l> 21

<212> DNA ’
<213> artificial seguence

<220 . .
<223> DIAPHL reverse primer

<400> 34
cccaggaata gtccaaagga g

<210> 35.
<211> 21
<212> DNA
<213> artificial sequence

<220>
<223> DIAPHL ORF forward primer

<400> 35 .
agctgccaca gatgaaaaag a -

<21(> 36
<211> 21
<212> DNA
<213> artificial sequence

<220> ‘
<223> DIAPHL ORF reverse seguence

<400> 36 .
tcttogggtc aaagaggaag t

<210> 37

<2il> 21

<212> DNA :

<213> . arvificial seqguence
<220> . B i
<223> EDEML forward primer

<400> 37
tgaaaaggta gggctgagtg a

<210> 38

<211> 21

<212> DNA

<213> artificial sequence

<220
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<223> EDEM1 reverse primer

<400> 38
gcagggaaga ggcactagaa t

<210> 39

<23l 21

<212> DNA

<213> - artificial seguence

<220>
<223> RPIA Torward primer

<400> 39 :
gagcggtatg gtatggastg a

<210> 40

<211> 21

<21iZ2> DHWA

<213> artificial sequence

<220> ' .
<;23> RPIA reverse primer

<400> 40
gcatrtctgy tcaactgctt ¢

<210> 41

<211> 21 .

L <212>  DNA

<213> artificial seguence

<220 ‘
<223> MYDB8 forward primer

<400s 41

gcatgatctt gttgaggeat t

«210> 42

<21l> 21

<212> DNA

<213> artificial seguence

<22(>
<223> MYDBB reverse primer

<400> 42
atggcaaata tcggettttc t

<210> 43

<211> 21

<212> DNA o

<2313> artificial seguence

<2207 -
<223> 1CAML forward primer

| 400> 43 ¢ :
gcactatgca gotccagttt ¢

<Z210> 44
<21l 21

gueance Tisting_STZS,tkt
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DNA
artificial sequence

ICAML reverse primer

44

caagactgca gtgaaccatg a

<210
<211>
<Z12>

<213>

.<220>
<223>

<400

45

21

DNA

artificial sequence

KRT14 forward primer
45

catgagtgtg gaagccgaca t

<210>
<211~
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

46

21

DNA _
artificial seguence

KRT14 reverse primer

46

gcetcteagyg geattcatct ¢

<210>
<211>
<212>
<213>

<220
<223>

<400~

47

21

DNA )

artificial sequence

KHSRP forward primer
47

ctgtttigtt tggcgagaga g
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<211>
<212>
<213>

<2 20>
<Z223>

<400>

48

21

DNA

artificial sequence

KHSRP reverse primer

48

gagacacaga acaggcgaga g
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<211>
<212>
<213>

<220
<223>

<400>

49

21
DNA

artificial sequence

Hur forward primer
49

ttgtaagtca ccgecagtac C
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<210> 50

<211> 21

<212> DNA -
<213> artificial sequence

<220
<223> HuUR reverse primer

<40Q> 50 _
tcacatggtc atggtcaaag a 21

<210 51

<211> 21

<212> DNA

«213> artificial sequence

<220>
<223> RPLPO forward primer

<400> 51 ,
cagattggct acccaactgt t , 21

<210> 52

<211> 21

<212> DHNA

<213> artificial primer

<220> o .
<223> RPLPO reverse primer

<400> 52 . ‘
-gggaaggtgt aatccgtete ¢ _ 21 o

<210> 53

<211> 31

<212> DNA _

<213> artificial seduence

<22(> ‘
<223> DIAPH1 foward primer

<400> 53 ‘ '
tccagagoic ¢taaggaage aggoagcaaa to 31

<210> 54

<Z211> 31

<Z21zZ2> DNA

<213> artificial seguence

<220> '
<223> DIAPH1 reverse primer

<400> 54
tccatctaga geccacccac ttctetitta g o 31

«210> 55

<211> 30

<212> DNA

<213> artificial seguence

<220
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<223> LamMc2 forward primer

<400> 55
ccagagctcg ggtgtgagaa tgatcaagga

<210> 56

<21l> 30

"<212> DNA

«213> artificial seguence

<220> ‘
<223> LAMCZ reverse primer

<400> 56
ccatctagac ccagctgaag tgtgagtagg

<210» 57

<211> 31

<212> DNA

<213> artificial sequence

<220> ‘
<223> KHSRP forward primer

<400> 57
tccagagetc aggetcaatg aatcgaatga a

<210> 58
<21l> 31
<212> DNA
<213> artificial seguence

<220> .
<223> PLAU reverse primer

<400> 58
tccatetaga gococaggag tgacctataa ¢

<210> 359

<21l1l> 31

<212> DRA

<213> artificial seguence

<220>
<223> KSHRP forward primer

<400>- 5%
tecagagetc aggetcaaty aatcgaatga a

<210> 60

<211> 31

<Z12> DNA

213> artificial sequence

«220> ) ,
<223> KSHRP reverse primer

<400> 60
tccatctaga tacaacacct gghtccaagga a

<210> &1
<211> 30
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<212> DNA

<213> artificial sequence

<220> )

<223> FSTL1 forward primer

<400> 6l .

ccagagctca teccageate ttctccactt

<210> 62

<211l> 29

<212> DNA
. <213> artificial sequence

<220> ‘

<Z223> FSTLL reverse primer

<400> 62

ccatctagat aattggggga aaggaaacce

<210> 63

<2il> 22

<212> . DNA ‘

<213> artificial sequence

<2205 . .

<223> mir-198 in situ hybridisation probe
<400> 63 .

gaacctatct cccctetgga cc

<210> 64

<21l> 22

<Z212>  DNA . '

<213> artificial seguence

<220> o ) oL
<223> -scrambeled in situ hybridisation, exigon
<400> 64 '

gtgtaacacg tctatacgec ca
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