
<110> Green Cross Genome Corporation
University of Ulsan Foundation For Industry Cooperation
THE ASAN FOUNDATION

<120> Method for diagnosing and predicting cancer type using fragment
end motif frequency and size of cell‐free nucleic acid

<130> P21‐B070

<160> 4

<170> KoPatentIn 3.0

<210> 1
<211> 15
<212> DNA
<213> Artificial Sequence

<220>
<223> forward 1

<400> 1
tacagacttt ggaat 15

<210> 2
<211> 15
<212> DNA
<213> Artificial Sequence

<220>
<223> reverse 1

<400> 2
atgactgaaa cctta 15

<210> 3
<211> 18
<212> DNA
<213> Artificial Sequence

<220>
<223> forward 2

<400> 3
tacagactag tttggaat 18

<210> 4

Page 1



<211> 18
<212> DNA
<213> Artificial Sequence

<220>
<223> reverse 2

<400> 4
atgactgatc aaacctta 18

Page 2




