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I T TCAAGCTGCTAGCAAGGATCCACCGGTCACCATGCCCACCCC 2200
M P T P
S>O>>>> S>O>>55>5>>5>
Human Synapsin Promoter tyrosine hydroxylase
2210 2220 2230 2240 2250
* * * * * * * * * *

CGACGCCACCACGCCACAGGCCAAGGGCTTCCGCAGGGCCGTGTCTGAGC 2250
D A TTUP Q A K G F R RA AV S5 E L
SS>S>SS>>SSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS5SSSSSSSSS5S5>

tyrosine hydroxylase isoform a

2260 2270 2280 2290 2300

* * * * * * * * * *

TGGACGCCAAGCAGGCAGAGGCCATCATGTCCCCGCGGTTCATTGGGCGC 2300
DA K Q A EATIMSUPRYF FTI G R
S>>>>>SSSSSOOSSOSOOSSSOSSSSS>ESSSS5SSSS55555555555>

tyrosine hydroxylase isoform a

2310 2320 2330 2340 2350

* * * * * * * * * *

AGGCAGAGCCTCATCGAGGACGCCCGCAAGGAGCGGGAGGCGGCGGTGGC 2350
R 0 S L. T E D A R K E R E A A V A
SSSOSSSOOOOSSOOSSSOSSSOSOSSSSOOSOOSSOS>ESSS>S>OS>S>S>S>>
tyrosine hydroxylase isoform a

2360 2370 2380 2390 2400

* * * * * * * * * *

AGCAGCGGCCGCTGCAGTCCCCTCGGAGCCCGGGGACCCCCTGGAGGCTG 2400
A°A A A AV P S E P GD P UL E AV
SSSSSOSSSSOSOSSSSSSSESSSSSDOSSSSSSSSISSSSSSSSS5S>>

tyrosine hydroxylase isoform a

2410 2420 2430 2440 2450

* * * * * * * * * *

TGGCCTTTGAGGAGAAGGAGGGGAAGGCCGTGCTAAACCTGCTCTTCTCC 2450
A F E E K E G KAV L NL L F S
SSS>>S>SSSSSOS>OSOSS>SS>SSS>>>>>>>SS>>SSS>S>SS>SS5>55>

tyrosine hydroxylase isoform a

2460 2470 2480 2490 2500

* * * * * * * * * *

CCGAGGGCCACCAAGCCCTCGGCGCTGTCCCGAGCTGTGAAGGTGTTTGA 2500
P R A T K P S A L S R A V K V F E
SSSSSSSSSSOODOOODSDSESSSSSSSSSSSSSSSESSSSS5S55SS5>>

tyrosine hydroxylase isoform a
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* * * * * * * * * *

GACGTTTGAAGCCAAAATCCACCATCTAGAGACCCGGCCCGCCCAGAGGC 2550
T F E A K I H HL ET®RPA QR P
S>SSS>SSSSODSODDDOSSSOSDESS>S>EOIS>SESSEESSESESEESSS>>>

tyrosine hydroxylase isoform a

2560 2570 2580 2590 2600

* * * * * * * * * *

CGCGAGCTGGGGGCCCCCACCTGGAGTACTTCGTGCGCCTCGAGGTGCGC 2600
R A G G P HL E Y F V RUL E V R
SSSSSOSSSSOSSSSSDOSSSSSSODSSSOSS>SSSESSSSSSSSSSSSS>S>

tyrosine hydroxylase isoform a

2610 2620 2630 2640 2650

* * * * * * * * * *

CGAGGGGACCTGGCCGCCCTGCTCAGTGGTGTGCGCCAGGTGTCAGAGGA 2650
R G DL A AL L S GV R Q V S E D
SSSSSSSSSSSSSSSOSSOOOSSSSEOSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSS>>

tyrosine hydroxylase isoform a

2660 2670 2680 2690 2700
*

* * * * * * * * *

CGTGCGCAGCCCCGCGGGGCCCAAGGTCCCCTGGTTCCCAAGARAAGTGT 2700
V R S P A G P KV P W F P R K V S
SS>>>>>SSOSODSSSSSSSSSDDSSSSSSSSSSSSSSSSSS55S555>>

tyrosine hydroxylase isoform a

2710 2720 2730 2740 2750

* * * * * * * * * *

CAGAGCTGGACAAGTGTCATCACCTGGTCACCAAGTTCGACCCTGACCTG 2750
E L D K ¢C H H L VTI KV F D P D L
SOO>OOOOOOOOSSOOSSSSOOSSSSSSSSSEEOSSESSS55555535>>

tyrosine hydroxylase isoform a

2760 2770 2780 2790 2800

* * * * * * * * * *

GACTTGGACCACCCGGGCTTCTCGGACCAGGTGTACCGCCAGCGCAGGAA 2800
DL DH P G F S D QV Y R Q R RK
S>>>>O>>SS>DOD>DD>S>OOSODSSOOOOS>>SESS>SS>>55>>>5>>

tyrosine hydroxylase isoform a

2810 2820 2830 2840 2850

* * * * * * * * * *

GCTGATTGCTGAGATCGCCTTCCAGTACAGGCACGGCGACCCGATTCCCC 2850
L T A E I A F Q Y R H G D P I P R
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P S S S S S S S S SSS S S S SIS 55500 05 555 5SS 00 00
tyrosine hydroxylase isoform a

2860 2870 2880 2890 2900
* * * * * * * * * *
GTGTGGAGTACACCGCCGAGGAGATTGCCACCTGGAAGGAGGTCTACACC 2900
V E Y T A E E I A TWIKE Vv Y T
SSSSOS5>SSSSSSSSSSSDSSSDDSDOSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSS>SS>

tyrosine hydroxylase isoform a

2910 2920 2930 2940 2950
* * * * * * * * * *
ACGCTGAAGGGCCTCTACGCCACGCACGCCTGCGGGGAGCACCTGGAGGC 2950
T L K G L Y A T HACGE HUL E A
SSSSSSSSSSSSSSSSSSSOSOSEOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>D

tyrosine hydroxylase isoform a

2960 2970 2980 2990 3000

* * * * * * * * * *

CTTTGCTTTGCTGGAGCGCTTCAGCGGCTACCGGGAAGACAATATCCCCC 3000
F AL L ERF S G Y R EDNTI P Q
SS>>SSSSSSOODSSDOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS55555>>

tyrosine hydroxylase isoform a

3010 3020 3030 3040 3050
* * * * * * * * * *
AGCTGGAGGACGTCTCCCGCTTCCTGAAGGAGCGCACGGGCTTCCAGCTG 3050
L E DV S R F L K ERT G F Q L
SSSSSSSSSSSSSSOOSOOOSSSSOSSSSODSS>EOSSSSSSSSSSSSS>>>

tyrosine hydroxylase isoform a

3060 3070 3080 3090 3100
* * * * * * * * * *
CGGCCTGTGGCCGGCCTGCTGTCCGCCCGGGACTTCCTGGCCAGCCTGGC 3100
R P V. A G L L S A RDUPF L A S L A
SSSSSSSSSSSSSSOSSSOOSSSOOSSSSOSSEOSSSEISSSESSSSSSD

tyrosine hydroxylase isoform a

3110 3120 3130 3140 3150

* * * * * * * * * *

CTTCCGCGTGTTCCAGTGCACCCAGTATATCCGCCACGCGTCCTCGCCCA 3150
F RV F Q ¢ T ¢ ¥ I R HA S S P M
SSSSSSSSSSOOOOSSOSSOSESEOSSSEOSSSSSSSSSSSESSSSS5>S

tyrosine hydroxylase isoform a

3160 3170 3180 3190 3200
* * * * * * * * * *
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TGCACTCCCCTGAGCCGGACTGCTGCCACGAGCTGCTGGGGCACGTGCCC 3200
H $Ss p E P D CCHE L L G H V P
SS>S>SS>SSSSSSSOSOSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>

tyrosine hydroxylase isoform a

3210 3220 3230 3240 3250
* * * * * * * * * *
ATGCTGGCCGACCGCACCTTCGCGCAGTTCTCGCAGGACATTGGCCTGGC 3250
M L A DRTU FAO QU F S Q D I G L A
SS>>>SS>SSSSSOOSSOODSSSEOSDSSSOSSSESSSSSSSSSSSSSS>

tyrosine hydroxylase isoform a

3260 3270 3280 3290 3300

* * * * * * * * * *

GTCCCTGGGGGCCTCGGATGAGGAAATTGAGAAGCTGTCCACGCTGTACT 3300
S L G A S DEETIE KL S TUL Y W
SS5SDSOOSSSOODDSISSIODDIDISSISOSSSSSSSESSSSSS55>55>

tyrosine hydroxylase isoform a

3310 3320 3330 3340 3350

* * * * * * * * * *

GGTTCACGGTGGAGTTCGGGCTGTGTAAGCAGAACGGGGAGGTGAAGGCC 3350
F T v E F G L C K Q NG E V K A
SSSSSSOSOOSSSSSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS5>>

tyrosine hydroxylase isoform a

3360 3370 3380 3390 3400

* * * * * * * * * *

TATGGTGCCGGGCTGCTGTCCTCCTACGGGGAGCTCCTGCACTGCCTGTC 3400
Y G A GL L S S Y G EUL L HCTUL S
SS>SSSDSSDDSOSSSDDSSSSSSOSSSSSSSISSSSSSSSES55S555S>

tyrosine hydroxylase isoform a

3410 3420 3430 3440 3450

* * * * * * * * * *

TGAGGAGCCTGAGATTCGGGCCTTCGACCCTGAGGCTGCGGCCGTGCAGC 3450
E E P E I R A F D P E A A AV QP
SS>SSSSSSSSSDSDOSSSODSSSSSSSESSISSDSSSSSSSSSE5S55S>

tyrosine hydroxylase isoform a

3460 3470 3480 3490 3500

* * * * * * * * * *

CCTACCAAGACCAGACGTACCAGTCAGTCTACTTCGTGTCTGAGAGCTTC 3500
Y 0O DQ T Y Q S VY F V S E S F
S55>>SSSSSSSSDODSSSOOSSSOSSEESSSSSESSSSESSSSEES55S

tyrosine hydroxylase isoform a
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3510 3520 3530 3540 3550
* * * * * * * * * *

AGTGACGCCAAGGACAAGCTCAGGAGCTATGCCTCACGCATCCAGCGCCC 3550
S DA KD KU LIRS SYASURTIORP
SS>>>>>SSSSSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSOSSSD>

tyrosine hydroxylase isoform a

3560 3570 3580 3590 3600

* * * * * * * * * *

CTTCTCCGTGAAGTTCGACCCGTACACGCTGGCCATCGACGTGCTGGACA 3600
F S VvV X F b P Y TVL A I DV L D S
SO>>>>OSSODODOSOOOSSOOOBOSESSSESESSSSSSESSSSSSSS>>>>

tyrosine hydroxylase isoform a

3610 3620 3630 3640 3650

* * * * * * * * * *

GCCCCCAGGCCGTGCGGCGCTCCCTGGAGGGTGTCCAGGATGAGCTGGAC 3650
P Q AV R R S L E GV Q D E L D
SSSSS>SSSSSOOSSSSSSSSSSSSSSDSSSSSSSSSSSSSSESSS55>>

tyrosine hydroxylase isoform a

3660 3670 3680 3690 3700

* * * * * * * * * *

ACCCTTGCCCATGCGCTGAGTGCCATTGGCTAACTAGTGGATCCGTCGAC 3700
T L A H A L S A I
SSS>>5>>SODOSOSSSSSSSS>SSSS>>>> >>>>>>>
tyrosine hydroxylase isoform a WPRE
3710 3720 3730 3740 3750
* * * * * * * * * *
AATCAACCTCTGGATTACAAAATTTGTGAAAGATTGACTGGTATTCTTAA 3750

SOSSSSOOOSSOODDDDSDSOSDODDDDDEDSDSEIDSSSEEDD55>555>>
WPRE

3760 3770 3780 3790 3800

* * * * * * * * * *
CTATGTTGCTCCTTTTACGCTATGTGGATACGCTGCTTTAATGCCTTTGT 3800
SOSSOOOSODOEOOOOODOSOEOSSOOSSS>SESSSESSSSSSSS>SS>SS>>>>
WPRE

3810 3820 3830 3840 3850

* * * * * * * * * *

ATCATGCTATTGCTTCCCGTATGGCTTTCATTTTCTCCTCCTTGTATAAA 3850
SSSSSSSSSSSOOOSDSDOSSDSSSSSSESISSSSSEESEESS555555>

WPRE
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3860 3870 3880 3890 3900
* * * * * * * * * *

TCCTGGTTGCTGTCTCTTTATGAGGAGTTGTGGCCCGTTGTCAGGCAACG 3900
S>>>>SSSSOSSSSSSSOSODSSO>SOSSSSOS>SS>SSSSSSSSSSSSSSS>

WPRE

3910 3920 3930 3940 3950

* * * * * * * * * *
TGGCGTGGTGTGCACTGTGTTTGCTGACGCAACCCCCACTGGTTGGGGCA 3950
S>SSSSSSSSSSDODDSSSSSSSSSESSSSSSSSSSSSSSSSSESSSS5>>
WPRE

3960 3970 3980 3990 4000

* * * * * * * * * *
TTGCCACCACCTGTCAGCTCCTTTCCGGGACTTTCGCTTTCCCCCTCCCT 4000
S>SSSOSSSSSOSOOODOOSSODODOS>OS>S>OSSEESSSSSSSSSSES>SS>>
WPRE

4010 4020 4030 4040 4050

* * * * * * * * * *
ATTGCCACGGCGGAACTCATCGCCGCCTGCCTTGCCCGCTGCTGGACAGG 4050
S>SSSSSSSSSSSSSDOSDODSSSSSSSSSSOSSSSSSSS5SSSSSSS5>>
WPRE

4060 4070 4080 4090 4100

* * * * * * * * * *
GGCTCGGCTGTTGGGCACTGACAATTCCGTGGTGTTGTCGGGGAAGCTGA 4100
SS>>>>SSSSSSDDDSSSODSDSDOSSSESDSSSSSSSSSSSSSSSS55>>
WPRE

4110 4120 4130 4140 4150

* * * * * * * * * *
CGTCCTTTCCATGGCTGCTCGCCTGTGTTGCCACCTGGATTCTGCGCGGG 4150
S>S>>>SSSSSSSOOOSSOSSSSSSOSSSS5SSSSSSSSSSS5SSS555>S
WPRE

4160 4170 4180 4190 4200

* * * * * * * * * *
ACGTCCTTCTGCTACGTCCCTTCGGCCCTCAATCCAGCGGACCTTCCTTC 4200
SSSS>SSSSSSOOSSSSOOOSSSSSSOOSSSSSOSISSSSSSSSSSSSSD>
WPRE

4210 4220 4230 4240 4250

* * * * * * * * * *

CCGCGGCCTGCTGCCGGCTCTGCGGCCTCTTCCGCGTCTTCGCCTTCGCC 4250
>S>>S>>>>S>S>SSSSSS>SOOSSSSSSOSSSSESSSSSSS5SSSSSS55>>>

WPRE Fig. 6, cont
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4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * *

CTCAGACGAGTCGGATCTCCCTTTGGGCCGCCTCCCCGCCTGGAATTCGA 4300
SSSS>>SSSOSDSSOSOSESSOSSSSSSSSSSSSSSSESSS5555555>>

WPRE

4310 4320 4330 4340 4350
* * * * * * * * * *
GCTCGGTACAGCTTATCGATACCGTCGACTTCGAGCAACTTGTTTATTGC 4350
>>> SOSDOSDSOOOOOSOOIOOOS>
WPRE SV40 pA
4360 4370 4380 4390 4400
* * * * * * * * * *

AGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCACAAATTTCACAAATA 4400
SSOSSSSOSSSSSSOOOSOSSSSSSSSSESSSSSSSS55555555555>>

SV40 pA

4410 4420 4430 4440 4450

* * * * * * * * * *
AAGCATTTTTTTCACTGCATTCTAGTTGTGGTTTGTCCAAACTCATCAAT 4450
S>SSSOOSSOSSS>SSOSSODSSOOOIES>SS>EOSSEOSSSSSSSS>SSS>>
Sv40 pA

4460 4470 4480 4490 4500
* * * * * * * * * *
GTATCTTATCATGTCTGGATCGTCTAGCATCGAAGATCCCCCGATCTGEEG
<<
AAV ITR
SSOSSSDOSOSOIODSODDOSODOSDOSESEEDO>
Sv40 pA
4510 4520 4530 4540 4550
* * * * * * * * * *

<L LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L
AAV ITR

4560 4570 4580 4590 4600
* *

* * * * * * * *

<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L
AAV ITR

4610 4620 4630 4640

* * * * * * * *

LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L L L L L L L L L L L <L
AAV ITR Fig. 6, cont
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