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FIG. 2
Antigen ELISA detection Epitope mapping
7C6 4D10
AB(1-42) V18A +++ +
AB(1-42) F19A +++ ++
AB(1-42) F20A +/- +/-
AB(1-42) A21G ++ ++
AB(1-42) A21Q +/- +/-
AB(1-42) A21L +/- +++
AB(1-42) A21G, E22Q +/- +++
AB(1-42) A21G, E22K +/- +
AB(1-42) A21Q, E22L +/- +++
AB(1-42) A21L, E22Q +/- +++
AB(1-42) A21G, D23N +- +++
AB(1-42) E22A +- +++
AB(142) D23A " " 7C6 epitope disrupted
AB(1-42) A21Q +/- +/-
AB(1-42) A21L +/- +++
AB(1-42) E22G + +++
AB(1-42) E22Q + ++
AB(1-42) E22K +/- ++
AB(1-42) E22D ++ +
AB(1-42) E22L +/- +++
AB(1-42) D23N ++ +++
AB(1-42) D23L +/- +++
AB(1-42) V24A +++ +
AB(1-42) G25A +++ ++
AB(1-42) S26A +++ +++
AB(1-42) N27A +++ +
AB(1-42) K28A ++ +
AB(1-42) G29A " " 4D10 epitope disrupted
AB(1-42) A30G +++ +
AB(1-42) I31A +++ +++
AB(1-42) 132A +4+ +
AB(1-42) G33A +++ ++




