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AttP mutants for improved kinetics

WT AttP
GTGGTTTGTCTGGTCAACCACCGCGGTCTCAGTGGTGTACGGTACAAACCCA

AttP 1
GTGGTTTGTTTGATGAACAACTGCAGTCTCAGTGGTGTACGGTACAAACCCA

AP 2
GTGGTTTGTTTGGTTAACCACAGCGGTCTCAGTGGTGTACGGTACAAACCCA

AP 3
GTGGTTTGTTTGATGAACCACTGAAGTCTCAGTGGTGTACGGTACAAACCCA
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