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2 0.9 0.6 1.4 1.4 2 2.6Mix1--10-3

2 0.6 0.3 0 0 0.6 3.1Mix10--10-2

1.9 0.85 0.6 1.6 1.6 2.1 2.7Mix1--10-2
2 0.78 0.6 1.7 1.6 2.1 2.9Mix1--10-1
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1.9 0.48 0 0.3 0 2.5 2.9Mix9--10-2
1.9 0.9 0 0 0 2.6 2.9Mix9--10-1
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2.3 1.3 0.85 1.9 1.6 2.4 2.7Mix4--10-2
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0.9
0.6

0.65
0.54

YY
CA
RT
RI
GY
SH
HA
DY
WG
Q-
YY
CY
SY
VG
SS
TW
VF
GQ
G

0.78
0.78

0.54
0.74

0.65
2.8

0.6
0.81

0.48
0.65

0.4
0.7

1.1
0.9

0.54
1

0.78
0.6

0.78
0.85

0.74
0.48

0.74
0.6

YY
CA
RW
NI
AI
VG
AA
PV
PV
MD
VW
GQ
-Y
YC
QQ
AN
SF
PL
TF
GQ
G

0.6
0.6

0.3
0.65

0.3
2.8

0.3
0.18

0.3
0

0.6
0.48

0.3
0.6

0.18
0.6

0.18
0.18

0.78
0.4

0.4
0.54

0.54
0

YY
CA
RW
NI
AI
VG
AA
PV
PV
MD
VW
GQ
-Y
YC
QQ
AN
SF
PV
SF
GQ
G

0.4
0.48

0.6
0.48

0.54
2.9

0.3
0.3

0.48
0.7

0.7
0.48

0.6
0.18

0.48
0.48

0.4
0.48

0.48
0.18

0.3
0.4

0.3
0.3

YY
CA
KN
RY
SY
GD
YW
GQ
-Y
YC
AA
WD
DL
SG
WV
FG
QG

1.2
1.4

1.3
3.4

2.8
1.1

1.3
1.9

1.3
1.2

1.1
1

1.2
1.3

1.7
1.3

1.4
1.8

1.1
1.8

1.2
1.1

1.2
1.2

YY
CA
KN
RY
SY
GD
YW
GQ
-Y
YC
AA
WD
DL
SG
WV
FG
QG

0.98
0.93

1.1
0.95

0.95
0.95

1
1.2

0.81
1.1

0.95
0.93

1.1
1

1
1.2

0.74
1.1

0.93
0.81

1.1
0.74

1.2
0.88

YY
CA
KN
DI
LT
YG
SA
FD
YW
GQ
-Y
YC
QV
WD
SS
SD
HW
VF
GQ
G

1.3
1.3

4.2
1

1.1
1

1
1.3

0.88
1.1

1.1
1.1

1.3
1.1

1
1.3

1.3
1.3

1
1.1

0.98
1

1.1
0.98

YY
CA
KN
DI
LT
YG
SA
FD
YW
GQ
-Y
YC
QV
WD
SI
SD
HW
VF
GQ
G

0.7
0.65

3.3
0.6

0.3
0.18

0.54
0.18

0
0.3

0.18
0.54

0.54
0.48

0.18
0.3

0.54
0.54

0.48
0.3

0.4
0.3

0.4
0.48

YY
CA
KN
DI
LT
YG
SA
FD
YW
GQ
-Y
YC
QV
WD
NG
SD
HW
VF
GQ
G

0.6
0.48

3.7
0.18

0.7
0

0.4
0.6

0.65
0.4

0.6
0.6

0.9
0.54

0.54
0.65

0.6
0.74

0.74
0.48

0.6
0.6

0.74
0.54

YY
CA
KN
DI
LT
YG
SA
FD
YW
GQ
-Y
YC
QV
WD
GG
SD
HW
VF
GQ
G

0.81
1

3.7
1

0.98
0.48

0.6
0.9

0.65
0.78

0.4
0.54

0.9
0.48

0.4
0.74

0.81
0.85

0.78
0.65

0.74
0.85

0.54
0.93

YY
CA
KN
DI
LA
YG
SA
SD
YW
GQ
-Y
YC
QV
WD
SS
SD
HW
VF
GQ
G

0.7
0.7

4
0.74

0.54
0.54

0.6
0.48

0.78
0.7

0.54
0.65

0.7
0.6

0.74
0.81

0.78
0.81

0.88
0.78

0.54
0.74

0.81
0.6

YY
CA
KN
DI
LA
YG
SA
FD
YW
GQ
-Y
YC
QV
WD
SS
SD
HW
VF
GQ
G

1.1
1.2

4.1
1

1.1
0.85

1.2
1

0.93
0.85

1.1
0.85

1.2
0.88

1.1
1.1

1
0.85

1.1
0.88

1
1.1

1.2
1

YY
CA
RT
AA
YV
LG
HW
GQ
-Y
YC
QQ
SY
SI
PF
TF
GQ
G

0.81
3.6

0.81
0.81

0.78
0.74

0.81
0.95

0.54
0.6

0.7
0.48

0.74
0.88

0.4
0.65

0.85
0.95

0.85
0.65

0.48
0.7

0.95
0.4

YY
CA
RT
AA
YV
LG
HW
GQ
-Y
YC
QQ
SY
SI
PF
TF
GQ
G

0.78
3.9

0.88
0.78

0.78
0.6

0.88
0.48

0.78
0.85

0.81
0.9

0.85
0.6

0.95
0.78

0.88
0.88

0.81
0.85

0.74
0.65

0.98
0.85

YY
CA
RA
RG
AN
TW
DY
WG
Q-
YY
CQ
QE
YS
FP
VT
FG
QG

0.6
3.8

0.74
0.65

0.74
0.48

0.6
0.54

0.6
0.48

0.54
0.3

0.6
0.3

0.48
0.54

0.6
0.48

0.6
0.4

0.18
0.65

0.65
0.78

YY
CA
RT
VG
PY
GR
TY
FD
YW
GQ
-Y
YC
QT
WG
SG
IV
FG
QG

3
1.1

1.2
1

1
0.88

1.1
1.1

0.6
0.95

1
1.1

1.2
1

0.9
1.1

1.1
1.1

0.78
0.98

0.95
1

1.2
1.1

YY
CA
RA
RG
AN
TW
DY
WG
Q-
YY
CQ
QE
YS
FP
VT
FG
QG

0.88
3.8

0.48
0.74

0.3
0.65

0.6
0.7

0.18
0.54

0.4
0.54

0.78
0.3

0.3
0.9

0.4
0.65

0.7
0.65

0.6
0.3

0.3
0.48

3.6
0.88

0.48
0.81

0.81
0.9

0.78
0.95

0.7
0.78

0.74
0.74

0.9
0.7

0.93
0.93

0.88
0.81

0.74
1.3

0.78
0.74

0.85
0.7

YY
CA
RT
VG
PY
GR
TY
FD
YW
GQ
-Y
YC
QQ
AI
SF
PL
TF
GQ
G

YY
CA
KD
RG
GD
VV
TA
GR
GF
DY
WG
Q-
YY
CQ
QY
NN
WP
PI
TF
GQ
G

0.48
0.65

0.4
0.6

0.48
0.3

3.4
0.54

0.18
0

0.65
0.48

0.48
0.3

0.3
2.9

0.48
0.4

0.54
0.6

0.18
0.18

0.48
0.18

YY
CA
NG
RS
SA
YF
NH
WG
Q-
YY
CQ
QA
NS
FP
YT
FG
QG

YY
CA
RY
GS
NY
RY
FD
RW
GQ
-Y
YC
MQ
GS
HW
PW
AF
GQ
G

80
.65

0.81
0.74

0.6
3.2

40
.48

0.6
0.48

0.54
2.9

0

80
.65

0.4
0.6

0.48
0.3

3
1.3

1.2
1.2

1.1
1.1

1.1
4.5

1.3
1.1

0.98
1.2

1.1
1.3

1.2
1.2

1.3
1.2

1.3
1.3

1
1.2

1.1
1.1

1.3
0.88

0.85
0.78

0.81
0.74

0.4
30

.85
0.54

0.65
1

10
.95

0.6
0.4

0.9
0.54

0.6
0.85

0.7
0.95

0.78
0.95

0.7
To F
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read_1_seq-read_2_seq

YY
CA
SP
KY
GD
FY
FD
YW
GQ
-Y
YC
QQ
HY
AI
PL
TF
GQ
G

YY
CA
RG
LI
MT
PG
YL
DY
WG
Q-
YY
CQ
TW
GT
GG
LV
FG
QG

YY
CA
RM
RW
GI
YR
GK
LS
VY
MD
VW
GQ
-Y
YC
QS
YD
SS
LS
GV
FG
QG

YY
CA
TN
DW
WG
HW
GQ
-Y
YC
QV
WD
SQ
SN
SW
VF
GQ
G

YY
CA
RD
TG
FG
SF
DY
WG
Q-
YY
CS
SY
TS
SS
TW
GF
GQ
G

YY
CA
RE
RG
GD
YG
SG
YY
LP
NY
GM
DV
WG
Q-
YY
CQ
QY
DT
TP
PL
YF
GQ
G

YY
CA
RE
WG
GS
WF
GM
DP
WG
Q-
YY
CQ
QY
NS
SS
IT
FG
QG

YY
CA
RE
WG
GS
WF
GM
DP
WG
Q-
YY
CQ
SY
DS
SN
AV
FG
QG

YY
CA
TY
LG
GI
VG
AS
DY
WG
Q-
YY
CQ
QE
YT
AP
VT
FG
QG

YY
CA
AG
ST
YD
VW
GQ
-Y
YC
QV
WD
NN
VV
FG
QG

YY
CA
AG
ST
YD
VW
GQ
-Y
YC
QV
WD
SS
SG
VV
FG
QG

YY
CA
RG
RY
RN
LS
YD
DD
DF
DI
WG
Q-
YY
CQ
AW
DS
ST
GV
VF
GQ
G

YY
CA
SA
GP
DD
DF
DY
WG
Q-
YY
CQ
AW
DS
ST
GV
VF
GQ
G

YY
CA
SA
GP
DD
DF
DY
WG
Q-
YY
CQ
VW
DS
ST
VF
GQ
G

YY
CA
RD
VQ
YR
FD
PW
GQ
-Y
YC
GQ
NK
QF
PW
TF
GQ
G

YY
CA
RE
YY
GI
DV
WG
Q-
YY
CQ
SY
DS
SL
SS
PN
VV
FG
QG

YY
CA
GA
GS
SA
AS
GF
AT
WG
Q-
YY
CQ
TW
GA
AS
GV
FG
QG

YY
CA
RD
TS
SG
AM
DI
WG
Q-
YY
CS
SF
GG
ND
NL
IF
GQ
G

YY
CA
RE
RG
GD
YG
SG
YY
LP
NY
GM
DV
WG
Q-
YY
CQ
QE
GS
SP
IT
FG
QG

YY
CA
RE
RG
GD
YG
SG
YY
LP
NY
GM
DV
WG
Q-
YY
CQ
QE
GS
SP
IT
FG
QG

YY
CA
RE
RG
GD
YG
SG
YY
LP
NY
GM
DV
WG
Q-
YY
CQ
SY
DF
GL
GI
MV
FG
QG

YY
CA
RE
RG
GD
YG
SG
YY
LP
NY
GM
DV
WG
Q-
YY
CQ
SY
DI
SN
LS
HV
VF
GQ
G

YY
CA
RE
RG
GD
YG
SG
YY
LP
NY
GM
DV
WG
Q-
YY
CS
SY
TS
SS
KV
FG
QG

YY
CA
RG
GA
SI
GV
FD
VW
GQ
-Y
YC
QT
WG
TG
MV
FG
QG

YY
CA
PN
SN
SP
SY
WG
Q-
YY
CH
MW
NA
SR
NH
WV
FG
QG

YY
CA
PN
SN
SP
SY
WG
Q-
YY
CH
VW
DS
SG
DH
WV
FG
QG

YY
CA
RN
HH
SD
FD
HW
GQ
-Y
YC
QE
YN
AY
PT
TF
GQ
G

YY
CA
RN
HH
SD
FD
HW
GQ
-Y
YC
QQ
TV
TP
PF
TF
GQ
G

YY
CA
RN
HH
SD
FD
HW
GQ
-Y
YC
QQ
YG
SS
PR
TF
GQ
G

0.48
0.4

0.6
0.54

0.48
0.3

0.4
3.5

0.48
0.18

0.4
0.4

0.4
0

0.6
0.65

0.4
0.54

0.3
0.3

0.54
0.6

0.54
0.4

0.65
0.78

0.88
0.74

0.88
0.7

0.74
0.54

3.6
0.6

0.81
0.54

0.85
0.74

0.6
0.6

0.93
0.6

0.78
0.65

0.81
0.7

0.9
0.6

0.85
1.1

0.7
0.7

0.81
0.65

0.95
0.74

0.81
2.9

0.78
0.7

1
0.78

0.6
1.1

0.48
0.85

0.65
0.88

0.81
0.6

0.65
0.85

2.2
2.5

2.6
2.4

2.4
2.1

2.2
2.5

2.1
4.3

2.2
2.6

2.8
2.4

2.1
2.7

2.2
2.2

2.3
2.1

2.3
1.9

2.5
2.5

0
0

0
0

0
0

0
0

0
0

2.8
0

0
0.18

0
0

0
0

0.3
0

0
0

1.2
0

1
1

0.85
0.95

0.85
0.78

0.95
1.2

0.78
1

3.2
0.93

0.9
0.85

3.5
1.1

0.9
0.81

0.93
0.88

0.93
0.6

1
0.7

1.1
0.93

1
1

0.7
0.74

0.9
0.88

0.3
0.78

3.8
1

0.85
0.7

2.2
0.95

1.1
0.74

1.2
0.78

0.7
0.88

1.1
0.65

0.18
0.3

0.3
0.18

0.3
0.3

0.54
0.3

0.4
0.18

2.9
0

0.6
0.18

2.1
0.3

0.18
0.18

0.18
0.18

0
0.3

0.18
0.18

0.7
0.6

0.74
0.65

0.54
0.6

0.4
0.54

0.18
0.3

0.54
3.4

0.7
0.54

0.54
0.74

0.6
0.4

0.48
0.4

0.4
0.18

0.48
0.4

1.4
1.6

1.5
1.4

1.5
1.2

1.3
1.6

1.3
1.3

1.3
1.4

3.5
1.4

1.2
1.5

1.4
1.5

1.4
1.3

1.4
1.4

1.4
1.5

1.7
1.8

1.7
1.8

1.8
1.5

1.8
1.9

1.7
1.7

1.7
1.5

3.5
1.7

1.6
1.9

1.6
1.7

1.4
1.6

1.7
1.5

1.9
1.7

0.74
1.2

1
0.9

0.95
0.81

1
1.1

1
1

1
0.95

2.7
0.81

0.93
1.1

0.6
1

0.78
1

0.85
0.74

1.1
0.93

1.6
1.5

1.4
1.7

1.8
1.4

1.6
1.9

1.5
1.6

1.6
1.5

3.6
1.5

1.5
1.5

1.5
1.6

1.6
1.5

1.6
1.2

1.8
1.6

1.2
0.95

0.98
0.95

1.1
0.98

1.1
1.1

0.85
1.1

1.1
0.9

3.9
0.74

0.95
1.5

1.2
1.2

1
0.95

1
1.1

0.98
1

0.48
0.74

0.3
0.18

0.48
0.54

0.7
0.88

0.18
0.4

0.3
0.7

1.1
3.2

0.54
0.98

0.3
0.18

0.7
0.48

0.4
0.3

0.6
0.74

0.88
0.78

0.7
0.54

0.9
0.7

0.7
0.6

0.78
0.48

0.4
0.81

0.6
3.9

0.88
0.81

0.6
0.65

0.78
0.65

0.54
0.65

0.88
0.65

1.1
0.9

0.74
0.65

0.95
0.54

0.7
0.88

0.6
0.48

0.4
0.7

1
0.7

3
0.81

0.81
0.78

0.74
0.4

0.78
0.48

0.7
0.4

0.48
0.48

0.3
0.4

0.18
0.4

0.18
0.48

0.48
0.4

0.54
0.18

0.18
0.4

3.5
0.18

0.54
0.54

0.54
0.18

0.48
0.18

3.3
0.4

0.4
0.78

0.3
0.48

0.4
0.54

0.54
0.4

0.54
0.48

0.74
0.54

0.85
0.7

3
0.4

0.6
0.54

0.48
0.3

0.54
0.6

0.54
0.54

0.78
0.7

0.78
0.6

0.4
0.4

0.6
0.54

0.48
0.7

0.65
0.88

0.85
0.74

3.1
0.6

0.85
0.7

1
0.48

0.81
0.54

0.78
0.65

0.85
0.93

0.54
0.7

0.78
0.54

0.9
0.88

0.4
0.48

0.81
0.65

0.88
0.78

3.4
0.9

0.78
0.54

0.93
0.54

0.65
0.54

0.85
0.85

0.48
0.65

0
0.48

0.3
0.18

0.3
0.48

0.18
0.3

0.48
0.6

0.18
0.18

3
0.4

0.54
0.4

0.48
0.18

0.3
0.3

0.3
0.54

0.18
0.3

0.3
0

0.18
0.3

0.18
0.18

0.48
0.3

0.6
0.18

0.3
0.3

2.7
0.18

0.3
0.48

0
0

0
0

0.4
0.3

0
0

0.18
0.3

0.4
0.4

0.3
0.4

0.3
0

0.3
0.18

0
0.3

2.6
0.3

0.3
0.18

0.3
0.4

0.18
0

0.4
0.54

0.81
1.5

0.7
0.81

0.93
0.7

0.65
1.1

0.74
0.81

0.85
1.2

1.9
1.2

0.85
3.5

0.88
0.88

0.95
0.4

1.1
0.74

1
1.1

0.98
0.9

0.81
0.95

0.78
0.4

0.85
0.98

0.78
0.7

0.54
0.65

1.2
1.1

0.81
3.4

0.78
0.93

0.85
0.65

0.65
0.54

0.6
0.48

1.2
0.93

1.1
0.85

1.1
0.93

0.98
1.2

0.9
0.85

1.2
0.81

1.1
0.88

0.98
4.1

1
0.9

1.1
0.81

1
1

1.2
1

0.85
0.88

0.48
0.6

0.78
0.4

0.54
0.88

0.65
0.65

0.85
0.74

0.74
0.65

0.7
2.8

0.81
0.48

0.6
0.48

0.65
0.48

0.78
0.81

0.18
0.18

0.3
0

0
0

0
0.18

0
0.18

0
0

0.3
0

0.4
2.9

0.4
0.18

0.3
0

0
0.18

0
0.18

To 
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read_1_seq-read_2_seq

bar
cod

e

A-12-C1R2
A-7-C1R2

B-10-C1R2
C-3-T109
C-6-T109
C-9-C1R2

D-11-C1R2
D-12-C1R2

D-3-C1R2
D-4-C1R2
D-7-C1R2

E-10-C1R2
E-2-C1R2
E-6-C1R2

F-12-C1R2
F-2-C1R2
F-4-T109
F-5-C1R2
F-7-C1R2

G-12-C1R2
G-8-C1R2
G-9-C1R2
H-1-T109

H-10-C1R2

0.48
0.6

0.48
0.4

0.65
0.3

0.48
0.4

0.4
0

0.88
0.4

0.78
0.48

0.3
0.48

0.74
0.3

0.48
0.9

0.4
0

0.7
0.4

YY
CA
RL
GY
KG
FA
YL
GS
YS
SY
AF
DL
WG
Q-
YY
CQ
QS
NS
PP
IT
FG
QG

0.7
0.65

0.48
0.65

0.54
0.54

0.54
0.54

0.48
0.3

0.4
0.3

0.18
0.4

0.81
0.48

0.48
0.3

0.4
0.4

0.65
0.4

0.3
3.3
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4 4 4 4 3.9 3.9 3.2 3.2 3.1YYCARGRYLASSSAHGGYYALDYWGQ-YYCQQAYSPPITFGQG
0 0.6 0.48 0.6 0 0.6 2.2 2.2 2.2YYCARDFHRAYGMDYWGQ-YYCQQANSFPPTFGQG

1.2 1.1 0.78 1.1 1.1 0.78 1.6 1.8 1.5YYCAREWLGTTGMDVWGQ-YYCGTWDSSSAPFYVFGQG

0.3 0 0 0 0.3 0 1 0.95 1YYCARNWNDFDYWGQ-YYCQRYESSPRTFGQG
0.48 0.6 1.1 0.6 0.9 0.48 2.5 2.6 2.4YYCARNHHSDFDHWGQ-YYCQQYYSTPRTFGQG
0.3 0.48 0 0.78 0 0.48 1.9 2 2YYCARNHHSDFDHWGQ-YYCQQYGSSPRTFGQG
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2.1 2 2.1 0.6 0.3 0.6 0.78 0.48 0.6YYCARLSGTYYYAMDVWGQ-YYCQQSDRLPLTFGQG
2.6 2.6 2.6 1.1 0.6 1.1 0.85 0.9 1.2YYCARGDSSGWDYFDHWGO-YYCQQSNSPPPITFGQG
1.5 1.3 1.4 0 0 0 0 0 0.3YYCARDPRGDAFDIWGQ-YYCQQYHTTPPTFGQG
0.85 1 1.2 2.7 2.7 2.6 0.85 1.1 0.95YYCARNSGQGELNPWGQ-YYCQVWDSSSPVVVFGQG
1.1 1.1 1.3 3.1 3.1 3 1.4 1.5 1.3YYCARNSGQGELNPWGQ-YYCQVWDSSSDHHVVFGQG
0.78 1.1 1.3 3.2 3.1 3.1 1.3 1.3 1.2YYCARNSGQGELNPWGQ-YYCQVWDASSDPFVVFGQG
0.6 0.6 0.6 2.6 2.5 2.5 0.7 1.2 0.7YYCARNSGQGELKPWGQ-YYCQVWDTSGNHPVVFGQG
0.48 0.7 0.7 2.4 2.2 2.2 0.95 1 0.78YYCARNSGQGDLNPWGQ-YYCQVWDSSSDGLVVFGQG

1 1.2 1.2 2.9 2.8 2.8 1.3 1.3 1.2YYCARNSGQGDLNPWGQ-YYCQVWDSSASPHVVFGQG

1 0.3 0.7 1 0.48 0.6 1.4 1.4 1.4YYCARLGYKGFAYLGSYSSYAFDLWGQ-YYCQQSNSPPITFGQG

0.9 0.85 1.1 3 2.9 2.9 1.1 1.2 0.85YYCARNSGQGDLNPWGQ-YYCQAWDTSTSSHVVFGQG
0.48 0 0.48 2.4 2.3 2.2 0.48 0.9 1YYCARNSGQGDLNPWGQ-YYCGTWDSSLLSSSLVVFGQG
1.1 0.78 0.95 2.8 2.7 2.6 1.2 1.2 1.3YYCARNRGTGDLDYWGQ-YYCQVWDSSSDHLVVFGQG
1 1 1.3 3 2.9 2.9 1.2 1.1 1.4YYCARNRGTGDLDYWGQ-YYCQVWDNGSDHLVVFGQG

0.7 0.6 1.2 2.4 2.2 2.3 1.1 0.9 0.9YYCAAHGGTNSRGWKALDYWGQ-YYCQAWDSTTPTVVFGQG
0.7 0.85 0.48 2.5 2.5 2.4 1 0.7 0.85YYCARLYHTAYRYTYYFDVWGQ-YYCHVWDSSDVVFGQG
0.3 0 0 0 0 0 1.3 1.3 1YYCARDRTSRAALDYWGQ-YYCQTWGDTHLVFGQG
1.5 1.1 1.4 1.3 1.4 1.1 3.5 3.5 3.4YYCARDGSRDYGAGFDYWGQ-YYCQTWGNTHLVFGQG
1.4 1.3 1.3 1.3 1.1 1.2 2.8 2.8 2.8YYCAKDEVWIAAFDYWGQ-YYCQTWGTGHVVFGQG
3.1 3 3.1 1.5 1.5 1.3 3.2 3.2 3.1YYCARGDFLFRYWGQ-YYCQAWDSSTPFYVFGQG
2.6 2.5 2.6 1.2 1.1 1.2 2.7 2.7 2.6YYCAKGRWDFDSWGQ-YYCQVWDSSSDKPYVFGQG

0.85 0.95 1 1 0.78 0.6 1.2 1.3 1.2YYCAREWLGTTGMDVWGQ-YYCGTWDSSSGPLKVFGQG
1.3 1.4 1.4 1.2 0.85 1.3 3.1 3.1 3.1YYCARHDFSTGAYDWGQ-YYCMQGARWPLAFGQG
1.5 1.6 1.3 1.6 1.5 1.5 2.6 2.7 2.5YYCARQKLRGDGFDTWGQ-YYCQHYGGPFTFGQG
3.1 3 3.1 1.3 1.3 1.4 3.1 3.2 3.1YYCAADPLDEWDAYLFDVWGQ-YYCEAWESDTRIFGQG

From FIG. 12
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