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FIG 1

Schematic diagram of the invention
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FIG 2
Vector for testing STAR activity
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FIG 3A
Vector for testing STAR activity
with IRES and SEAP
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FIG 3B
Vector for testing STAR activity
with IRES and GFP
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FIG 4

Comparison of one-step and two-step selection
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FIG5
The PP family of plasmids
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FIG 6

SEQ ID:1

>STARL
ATGCGGTGGGGEGCGCGCCAGAGACTCEGTGGGATCCTTGGCTTGGATGTTTGGATCTTTCTGAGTTGCCTGTGCCGCGARAG
ACAGGTACATTTCTGATTAGGCCTGTGARGCCTCCTGGAGGACCATCTCAT TAAGACGATGGTATTGGAGGGAGAGTCACA
GRAAGARCTGTGGCCCCTCCCTCACTGCRAAACGGAAGTGAT TTTATTTTAATGGGAGTTGGAATATGTGAGGGCTGCAGG
AACCAGTCTCCCTCCTTCTTGGTTGGAARAGCTGGGGCTGGCCTCAGAGACAGGTTTTTTGGCCCCGCTGGGCTGGGCAGT
CTAGTCGACCCTTTGTAGACTGTGCACACCCCTAGAAGAGCAACTACCCCTATACACCAGGCTGGCTCAAGT GAAAGGGGC
TCTGGGCTCCAGTCTGGAARAT CTGGTGTCCTGGGGACCTCTGGTCTTGCTTCTCTCCTCCCCTGCACTGGCTCTGGGTGC
TTATCTCTGCAGARAGCTTCTCGCTAGCAAACCCACATTCAGCGCCCTGTAGCTGAACACAGCACAAAARGCCCTAGAGATC
BAARAGCATTAGTATGGGCAGT TGAGCGGGAGGTGAATATTTAACGCTTT TGTTCATCAATAACTCGTTGGCTTTGACCTGT
CTGAACAAGTCGAGCAATAAGGTGARATGCAGGTCACAGCGTCTAACAAATATGARAATGTGTATATTCACCCCGGTCTCC
AGCCGGCGCGCCAGGCTCCC

SEQ ID:2

>STAR2Z
GGGTGCTTCCTGAATTCTTCCCTGAGARGGATGGT GGCCGGTARGGT CCGTGTAGGTGGEGTGCGGCTCCCCAGGCCCCGG
CCCGTGGTEGTGGCCGCTGCCCAGCGGCCCGGCACCCCCATAGTCCATGGCGCCCGAGGCAGCGTGGGGGAGGTGAGTTAG
ACCARAGAGGGCTGGCCCGGAGTTGCT CATGGGCTCCACATAGCTGCCCCCCACGAAGACGGGGCTTCCCTGTATGTGTGG
GGTCCCATAGCTGCCGTTGCCCTGCAGGCCATGAGCGTGCEGGETCATAGTCGGGEGTGCCCCCTGCGCCCGCCCCTGCCGC
CGTGTAGCGCTTCTGTGGGGETGGCEEEEGTGCGCAGCTGEGCAGGGACGCAGGGTAGGAGGCEEGEGGCAGCCCGTAGGT
ACCCTGEGGGEGCT TGGAGARGGGOGGEEGCGACTGEGGCTCATACGGGACGCTGTTGACCAGCGAATGCATAGAGTTCAG
ATAGCCACCGGCTCCGGGEGGCACGGGGCTGCGACTTGGAGACTGGCCCCCCGATGACGTTAGCATGCCCTTGCCCTTCTG
ATCCTTTTTGTACTTCATGCGGCGATTCTGGAACCAGATCT TGAT CTGGCGCTCAGTGAGGTT CAGCAGATTGGCCATCTC
CACCCGGCGCGECCGGCACAGGTAGCGGTTGAAGTGEAACTCTTTCTCCAGCTCCACCAGCTGCGCGCTCGTGTAGGCCGT
GCGCGCGCGCTTGGACGAAGCCTGCCCCGECEGGCTCTTGTCGCCAGCGCAGCTT TCGCCTGCGAGGACAGAGAGAGGAAG
AGCGGCGTCAGGGGCTGCCGCGGCCCCGCCCAGCCCCTGACCCAGCCCGGCCCCTCCTTCCACCAGGCCCCAR

SEQ ID:3

fot GCGGGGGCCGGGACTGCG GCTCACAGCGGCGGCTCTTC__‘ Gcecccsac f’TCGGAQG
AGTGGCGGTGGCGGCCATGGCCTCCTGCGTTCGQ’JGATGTCAGCATTTCGAACTGAGGGT
ATCTCCTTGGGAQTGGTTAGACAGTGGGTGCAGCCCACGGAGGGCGAGTTGAAGCAGGG
GGGTGTCACCTccccCAGGAAGTCCAGTGGGTQAGGGAA@' tor cCCTAGCCAAGG”
GCCGTGAGGGACTGTGCCCGGTGAGAG&CTGTGC‘CCTGAGGAAAGGTGbAC_-_“ GTGGCC» G
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SEQ ID:4

>STAR4
GATCTGAGTCATGTTTTAAGGGGAGGATTCT T TTGGCTGCTGAGT TGAGAT TAGGTTGAGGGTAGTGARGGTARAGGCAGT
GAGACCACGTAGGGGTCAT TGCAGTAATCCAGGCTGGAGATGATGGTGGTTCAGTTGGAATAGCAGTGCATGTGCTGTAAC
AACCTCAGCTGGGAAGCAGTATATGTGGCGTTATGACCTCAGCTGGAACAGCAATGCATGTGGTGGTGTAATGACCCCAGC
TGGGTAGGGTGCATGTGGTGTAACGACCT CAGCTGGGTAGCAGTGTGTGTGATGTAACAACCT CAGCTGGGTAGCAGTGTA
CTTGATARAATGTTGGCATACTCTAGATTTGTTATGAGGGTAGTGCCATTAAATTTCTCCACARATTGGT TGT CACGTATG
AGTGAAAAGAGGAAGTGATGGAAGACTTCAGTGCTTTTGGCCTGAATAAATAGAAGACGTCATTTCCAGTTAATGGAGACA
GGGARGACTAAAGGTAGGGTGGGATTCAGTAGAGCAGGTGTTCAGTT TTGAATATGATGAACTCTGAGAGAGGAAARACTT
TTTCTACCTCTTAGTTTTTGTGACTGGACTTAAGAAT TAAAGCTGACATAAGACAGAGTAACAAGACARARATATGCGAGGT
TATTTAATATTTTTACT TGCAGAGGGGAATCTTCARAAGAAAAATGAAGACCCARAGAAGCCATTAGGGTCAARAGCTCAT
ATGCCTTTTTAAGTAGAARATGATARATTT TAACAATGTGAGAAGACAAAGGTGTTTGAGCTGAGGGCAATARATTGTGGG
ACAGTGATTAAGARATATATGGGGGAAATGARATGATAAGTTATTT TAGTAGATTTATTCTTCATAT CTATTTTGGCTTCA
ACTTCCAGTCTCTAGTGATAAGAATGTTCTTCTCTTCCTGETACAGAGAGAGCACCTTTCTCATGGGAAATTTTATGACCT
TGCTGTAAGTAGAAAGGGGAAGATCGATCT CCTGTTTCCCAGCATCAGGATGCARACATTTCCCTCCATTCCAGTTCTCAA
CCCCATGGCTGGGCCTCATGGCATTCCAGCAT CGCTATGAGTGCACCTTTCCTGCAGGCTGCCTCGGGTAGCTGGTGCACT
GCTAGGTCAGTCTATGTGACCAGGAGCTGGGCCTCTGGGCAATGCCAGTTGGCAGCCCCCATCCCTCCACTGCTGGGGGCC
TCCTATCCAGAAGGGCTTGGTGTGCAGAACGATGGTGCACCATCATCATTCCCCACTTGCCATCTTTCAGGGGACRGCCAG
CTGCTTTGGGCGCHEGCAARARACACCCAACTCACTCCTCTTCAGGGGC CTCTGGTCTGATGCCACCRCAGGACATCCTTGA
GTGCTGGGCAGTCTGAGGACAGGGAAGGAGTGATGACCACAAAACAGGAATGGCAGCAGCAGTGACAGGAGGRAGTCARAG
GCTTGTGTGTCCTGGCCCTGCTGAGGGCT GECGAGGGCCCTGEGATGGCGCTCAGTGCCTGGTCGGCTGCAAGAGGCCAGC
CCTCTGCCCATGAGGGEAGC TGECAGTGRCCAAGCTGCACTGCCCTGGTGGTGCATTTCCTGCCCCACTCTTTCCTTCTAA
GATCC

SEQ ID:5

>STARS
AGCAGAGATCTTATTTCCCGTATTCCCTTGTGGCACAGCACCTCCCACGCCAARGCAAACCAARGCARAGCAGCCCTTGAT
GAGGAGGGGCCTTCCCCCAACCTGGTCT CCCACAGETCCTACATACGTACCCACCCCAGACACACAGAGCTGCTTCCTECT
CTCACACCAGACTGAGCTGTGCCCAGACATTTCCCCTAGCACTAACCAACTCTTTCAAAAATACAT TTTTCTCTARAARGA
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ACAAGTTTARACARRGTTGACTCATTTTAAGAACTGTTTAGAAGATAACCTTGTGTTTATTARTTATGTATT TGCAGARAT
TGGAGGCAGAAGGTTACCARCAT TGCCT GGTGTCCAGCCAGGAGGTAGAGCGT GGTGGCATCCAGAACCTTCCTCCAACTC
CTGCCTGGCGTGGTTTTTATTCATCTTTGTATTCCCAAGARACTTCTCAGTGTCTCAGGAGTGTTAGGCACTCAGTACGTG
TTTGGTAGTTACATGRATGAATGCATAATGACTAAGTGAGTTAATGGATGARGCTAATTGTCTCTCCCTTTTGCTTTTCCA
GAGCTTTCCARGGTGAAAGTGTTGGACACTCTTTCTTCATCTCAGATTTAATCAACTARGARTGCTGCARATTGAACACCA
GTCCACAAAACT CAGGAATACATGARAAGCATTGTGCCT TATTTTTAACTAARCTCARATTCTATGTCAGTCTCCCTTTTAT
GCTGGATGTTGGCGCTARAATCTCAGTGGGTTCCTCATT CTGCCAGACCTGTGTCCAGTTTGGGGGCTTCACATAGAGCCAC
CCCATCACAGGAGAGGGAAGGGTCTTGCT CTTGGTTGCCATCACTCCACCCT CTTGTCTT CCGAGCTT TGATGTTCACTTT
CCTTTTCACCACTICGGAAGCTTCCTGCCATGATACATTGAGACCTCAATGTTAATGCCAATTGGGGTTTGGGGTTCTCATA
AACTCAGARGTCCAGGAARATCGCCTGCTGCCTCCCACAACACTCTGAGGGCATTCTGGAATCCTACCACTTACCTGGAGC
CTGCTGGCCTCAACTGTTTTGAAGTCTGTGTCTGGGCCATGCAGETARATGGGAGGATGT TCTGTGGCCATAARAATACCC
GAAGTCCCACCTAAAGTTGATGCAGGGTCTTCTGCATT TCAT TGCAAAATTGTTCTATCATT TCTATAGTTTTCAGCCTAC
AGTCAGGGGCCAGGACTTTGCACCCTTGGTAAACCT CAATCTCTTCTCCTTCCTGGCTTCTACTCCTTTCTCCCTCAATCC
CARATCAAGGCCCTTGATTGTCTGGAGGTAGGAAAGCCTGGTTCTGGCTCATGATATAGT CTACATCATAGCCTTTGTCAT
CTCATGGATTCACTCRACRACCGTGTGTGGATGGGGCCACCCAATATGTGCCAGGAGT TGAGGACACGCAGGGTTATGATG
ATGAAATAGATAAGGGGCCCACACTCACGGACCCTGCAGGACAGTGGAGCTGTGGACCCAGCATGCGAGTAAAGACCCAGT
GAGCTCACCAGACAGATCATTTAAATCAGGTG

SEQ ID:§

>STAR6
TGACCCACCACAGACATCCCCTCTGGCCTCCTGAGTGGTTTCTTCAGCACAGCTTCCAGAGCCAAATTAAACGTTCACTCT
ATGTCTATAGACARARAGGGTTTTGACTAAACT CTGTGTTTTAGAGAGGGAGT TAAATGCTGTTAACTTTTTAGGGGT GGG
CGAGAGGGATGACAAATARCAACTTGT CTGAATGTTTTACATTTCTCCCCACTGCCTCARGAAGGT TCACAACGAGGT CAT
CCATGATAARGGAGTAAGACCTCCCAGCCGGACTGTCCCTCGGCCCCCAGAGGACACTCCACAGAGATATGCTAACTGGACT
TGGAGACTGGCTCACACTCCAGAGAARAAGCATGGAGCACGAGCGCACAGAGCAGGGCCAAGGTCCCAGGGACAGAATGTCT
AGGAGGGAGATTGGGGTGAGGGTAATCTGATGCAATTACTGTGGCAGCTCARCATTCAAGGGAGGGGGAAGAAAGARACAG
TCCCTGTCAAGTAAGT TGTGCAGCAGAGATGGTAAGCT CCAARATTTGAAACTTTGGCTGCTGGAARGTTTTAGGGGGCAG
AGATARGAAGACATAAGAGACTTTGAGGGTTTACTACACACTAGACGCTCTATGCATTTATTTATTTATTATCTCTTATTT
ATTACTTTGTATAACTCTTATAATAATCTTATGAARACGGARACCCTCATATACCCATTTTACAGATGAGAAAAGTGACAA
TTTTGAGAGCATAGCTARGAATAGCTAGTAAGTAAAGGAGCTGGGACCTARACCARACCCTATCTCACCAGAGTACACACT
CTTTTTTTT TTTCCAGTGTAATTTTTTTTAATTTTTATTTTACTT TAAGTTCTGGGATACAT GTGCAGAAGGTATGGTTTG
TTACATAGGTATATGTGTGCCATAGTGGATTGCTGCACCTATCARCCCGTCATCTAGGTTTAAGCCCCACATGCATTAGCT
ATTTGTCCTGATGCTCTCCCTCCCCTCCCCACACCAGACAGGCCTTGGTGTGTGATGTTCCCCTCCCTGTGTCCATGTGTT
CTCACTGTTCAGCTCCCACTTATGAGTGAGARACGTGTGGTATTTGGTTT TCTGT TCCTGTGTTAGTTTGCTGAGGATGATG
GCTTCCAGCTTCATCCATGTCCCTGCAARGGACACGATC

SEQ 1ID:7

>STAR7
ATCATGCCAGCTTAGGCGACAGAGTGAGACTGGACATAATAACAATAATAATAANAATARATARATAARACAATTATCTGA
GAGGAAAAATTTGATTCATAATARAGAGAATAAAGGTTTTTGGCGTGTTTGTTTTGTTTTCACCTAAGARCAGCTGTTCCC
CTCATTGGGTTAGTTTTATTTGCAAGCAGAAATCATCT CCGCATGATT TCCAGGGTGATGGAAAACTGAATATGARTCCAC
CTTCTGCCATCTATTCACTTGTCACATTTAATARGACACTCATGCCTATTTTAGCATGTTTTCTTCCCTACCAAATGAGTT
AGTAACATCAAGAGATTAAAATARCACARATAAGAACATTGAAGGTATTCARATGTTACATACAAATATTAAACACAATAT
TATTATAATTATTCCTGGAAATGACATTGCCTCTACTCTCAAGGTAAAGGTCATTTTTCTTGATTTAAACTTTTTTCTCAA
GTTTGAAATCTCTAAGTTTCAACCCGTAATCTATTTGCAAGTTTGTGCARATTTTAGGGATTGAATCCATAGTAATTAGTG
ATTTATTGTGGTGTAGGGAGACAAGTCAAAAGAATCAGGACTGCTAGGTAGATGACT AAGGAAAGGATGGTTCACGAGGTG
ACATAAAGCACTCAGRAGAAAAAGGTCAGGAAACGGAGGACAGARARAAACCTAAGTTCTGCTGGGTGATGCTGAATTTGT
CATCACAAAATCTGCATTGTGGAAGCTTTAGCTAT TGAGGAGAT TGCTCARGTGTAGAACTGAGARCAATAGGCAGTGAAC
CCGAGAGAACATCAAGAGACTGAGAGARAAATGAACCAGACTTCCAGGTGCTCCATGT TCCAACCARCATTTTGTATTGTCA
GAAGGAATTGAGAGGCAARAGGAAACCCAATAARARATAAAACAGGARAGGGCATACATGATTACCACCCCTTTTCTCACC
AGCTGCTCATGGACCAGCTTTCTCCTAGTGCTATTTTCTTGGT CACTGCATCACTCTGCTARCATAGTTTCCCCACTAGCT
CTGAGGCTGTCCCAGRAGGGGAAGCCAGCTGTCATCTCCTTCTTCCACACTCTGT TGGAGGARCCTGTCATTAGCAGCTCCC
TACTAAACGCATTTATGACAAACAGGCAGGAGATAATTAACTAGRAAGTGAACARACTCAAACTTCAGAGCCTCTCATTTG
TATGAATGCCCTTGTAAGGTCTTGGGCCTATTTTAATATTTATAAATGTGTTATTTTCTTCTARAGARAACCACCARATTG
TATAAGCTACAGAATCTGCAAAACTGAGGTCCATCCATGCACTCAGGATACATTCATAGCATCTCTGAGCTGGAAAATATC
TTAAAGGTCATATATGTCCTCCAACACTGCAAGAATCTCTCTGGCAGCATTCTTTTAAARTCATCATCTARAAGAGGGAAA
TCCCCAGCTGTGTTTGGATTTTGCTCTGT CACTTGTCCAGTTTCCCCATCCATAARAGGGCAACAATATGAATTTCCTGAT
AAGGTAGTTGTTAATATARATACARAGTGCGTAGCCACT TCCCTARGAAAAATATGGGGTTTCTGCTTCACAGTCTAGGGA
GAGGARAAAAANAGGGGGGTCAGAAGTGATTATTATTAT CATTCTATATTGGAAT GTTTTCAGACATAAAMAAGCTCACCACG
TCTTAGGCCAGACAGATGCATTATGAAAGT TARGCTAAGTCTTCCTCATCATGAGCTGCACCTATATCCCCATTACTTCTT
CTAGAARCTGCATAATTTATTTATTCTTT CTTCAARAGT TTGAGAGAGCCATTCTTGTCCTCTARGATTTTTTTTTTTTTTT
TTGGAGACAGAGTCTCCGTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACTATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGA
TTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACARGCACGCACCACCACAACCAGCTAATTTTTCGTAT
TTTTTAGTAGAGACGAGGTTTTACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCGGGTGATCCACCCACCT
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SEQ 1ID:8

>STARS
GAGATCACCTCGAAGAGAGTCTAACGTCCGTAGGAACGCTCTCGGGTTCACAAGGATTGACCGAACCCCAGGATACGTCGC
TCTCCATCTGAGGCT TGCTCCAAATGGCCCTCCACTATTCCAGGCACGT GGGTGTCTCCCCTAACTCTCCCTGCTCTCCTG
AGCCCATGCTGCCTATCACCCATCGGTGCAGGTCCTTTCTGAAGAGCTCGGGTGGATTCTCTCCATCCCACTTCCTTTCCC
AAGARAGAAGCCACCGTTCCAAGACACCCAATGGGACATTCCCCTTCCACCTCCTTCTCCARAGTTGCCCAGGTGTT CATC
ACAGGTTAGGGAGAGAAGCCCCCAGGTTTCAGT TACAAGGCATAGGACGCTGGCATGARCACACACACACACACACACACA
CACACACACACACACACACGACTCGAAGAGGTAGCCACAAGGGTCATTAAACACTTGACGACTGTTTTCCAAAARCGTGGA
TGCAGTTCATCCRACGCCARAGCCAAGGGTGCARAGCARACACGGAATGGTGGAGAGATTCCAGAGGCTCACCRRACCCTCT
CAGGAATATTTTCCTGACCCTGGGGGCAGAGGTTGGARACAT TGAGGACATTTCTTGGGACACACGGAGARGCTGACCGAC
CAGGCATTTTCCTTTCCACTGCAAATGACCTATGGCGGGGGCATTTCACTTTCCCCTGCARATCACCTATGGCGAGGTACC
TCCCCAAGCCCCCACCCCCACTTCCGCGAATCGGCATGGCTCGGCCTCTATCCGGGTGTCACTCCAGGTAGGCTTCTCAAC
GCTCTCGGCTCABAGAAGGACAATCACAGGTCCAAGCCCARAGCCCACACCTCTTCCTTTTGTTATACCCACAGAAGTTAG
AGAAAACGCCACACTTTGAGACARATTAAGAGT CCTTTATTTAAGCCGGCGGCCARAGAGATGGCTARCGCTCARRATTCT
CTGGGCCCCGAGGAAGGGGCTTGACTAACTTCTATACCTTGGT TTAGGAAGGGGAGGGGAACTCARATGCGGTAATTCTAC
AGAAGTAARAARACATGCAGGAATCAAANGAAGCARATGGTTATAGAGAGATARACAGTTTTAAAAGGCARATGGTTACAAAL
GGCAACGGTACCAGGTGCGGGGCTCTARATCCTTCATGACACTTAGATATAGGTGCTATGCTGGACACGAACTCAAGGCTT
TATGTTGTTATCTCTT CGAGAARAATCCTGGGAACTTCATGCACTGTTTGTGCCAGTAT CTTATCAGTTGATTGGGCTCCC
TTGAAATGCTGAGTAT CTGCTTACACAGGTCAACTCCTTGCGGAAGGGGGTTGGGTAAGGAGCCCTTCGTGTCT CGTARAT
TAAGGGGTCGATTGGAGTTTGTCCAGCATTCCCAGCTACAGAGAGCCTTAT TTACATGAGAAGCARGGCTAGGTGATTARA
GAGACCAACAGGGAAGATTCAAAGTAGCGACTTAGAGTAAARACAAGGTTAGGCATTTCACTTTCCCAGAGAACGCGCAAA
CATTCAATGGGAGAGAGGTCCCGAGTCGTCARAGTCCCAGATGTGGCGAGCCCCCGGGAGGAAMAACCGTGTCTTCCTTAG
GATGCCCGGAACARGAGCTAGGCTTCCGGAGCTAGGCAGCCAT CTATGTCCGTGAGCCGGCGGGAGGGAGACCGCCGGGAG
GCGAAGTGGGGCEEGGCCATCCTTCTTTCTGCTCTGCTGCTGCCGGEGAGCTCCTGGCTGGCGTCCARGCGGCAGGAGGCC
GCCGTCCTGCAGGGCGCCGTAGAGTTTGCGGTGCAGAGT

SEQ ID:9

>STARS
ATGAGCCCCCRARAATGATCCTCTGGCTTATGACAACCTGATGCAGCCCAGGAAATGCCTGCAACAT GCCCACTAGCAGCT
GGGAACCCCTCTGTGAGGAAGAGAACGTTTTACAT TAAGAAACCCTTTGTTTTGCAGCAGAGACTATTCAGGTCACACAT G
TGTGGCCTCTCAGTTCTTTGAGCCATTTGRAAGTT CTCTATCCTTGCTGGGAGGCTGAGCTCTCCATGGARACCTGGTCCGA
TAGTGAGAGGAGCAGACCCTCTGGABRACACCTTTTTACACCTGACCARAGCAGCCAGT CATGGGCCAGTGATGCAACAAGG
TCAACCGGTGCATTCTGGCCCCTCAGAARRGCAGCCCCCGGEAAGGT CAGGAGGAGECTGCTGACTCCCTCTTCCCCTGCA
GCCGCCCCAAGCACACCCAGGAGCCCTGCAGGT TTGGGT TCACCAGGTGCCAGCAGGTCCCACGATGCTGCATTTCTTACG
AGCTCCTGGAGGATGCAGATGGT CCTGGTCAGAGGCTGCATTCTGAGTAT CAGGAGCCATGGGGCARCGTTTCTGCGATTG
AGGAAGGGGCATTTCTGGGGTGGGCAGAACAARGGTCTTTGGCTGAGCTGGAGCATCCGCCTCCATCAGTGTTTTCCGGCA
ACTGTACTATCCATCGTCTTCCCTTCCCACAGCTGACCATGGCTT TGGAARATGCTCTGAARCTTTCTTTT CAGAAGAGTT
GACTCCCAACTCCACACTTAGGGGAAGTCAAGCCTACTTCTCAGAATT CAGAGAAGGCATARARAAGAATTCATTTCTAAA
GGCCCTTTAGAAGTAACTTCAGGTCTGACAGCGGCCAGCTAATTT CTGGTCGCCTTCCAGGAAT CTTCTGACTGCAAARAR
AAAGCATTTACCACCTGAACACAAACCCAGTTACAGATAGAARRACATAGT CATTTAAATAGAATATARGCATCTGGCCTC
TGCCCATCATAATGGAGTAACACAAAAATCTATTTTCAARAGGAAACTARATATTATTGACCAAAACATGAATGGGGAGAC
CTCAGGGTGATACAGCTCTTGCCTGGATGGAAT TTGTAATCAAGAGGATGAGACAGGATTGTAACTTGTGCCAATGTGARA
GGGTTTGCTCAGGTATCATTCATTTTGCTTAAATGCATGGGTAAT TTCCAAAGTT CTTTGGAGCTGAATT TCACAATTTAG
TGCAGGT CCTGGTGAGCCCACCTTGACTTATCTCACAGTACAAT GCAGTGGCGTGGCTACAATGCTGGGCAAGAGAAGCCA
ATGTCAACAGCCCAGGAGTGECTGGGTCCT TACCAGGCTCCCAGGCATGCTTCATGGTGCGCCCTGGGCTGGGAGGARCAG
CACCTTTGCCTGGTCCATGAGTATCTGGGTCAAACTCTCCTGTGGACACAGAAGGCCAT GGCGACAGGCATTCCCAGGAAL
AGRAARAGGGCAGCAGCTGAAATCGT CAGGTGGAGAAGECAGT CATCCTTGCTCAGTCAACTCTAATCCGGCTGCCTCCTCC
TCAGCTTCAGGGTGAACCTCTCCTAAGCTGTGT CTTTGGTATCTGATGGGCATTAGGTGCTGGTGARARAGCTGGAGGGTC
CTTTGGGATATTACAGAAGCCCAATCTAGCCTTGTATTCAATATCTAGGCACTCTCACCCCTGAAGTTCTACGTTTCCAGA
TTTCTGAAAACATGGGAAAGCATGTGTGTGATGTCTGAGGTCCCCCTCAGCCTCTGGTGTAGGGTTAGGAGGGCTCTAAAG
GGTGGCAGCTCCAGTGTCCCAGTGGGGCCTGRAAGTTGGT CCCTTCCCTTCCCAGCTCCCATCCATGGTTTAGCCCAATCCC
TTCCGTACCTAAGAGTACTGCACATGGATGCTCCACGCAGAGCCTCTGCTCCACTCCCAGGAAGTG

SEQ ID:10 H

>STAR10
AGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGARACCCTGTCCCTACAAARAATACAAAAATTAGCCGGGCGTGGT
GGGGGGCGCCTATAATCCCAGCTACT CAGGATGCTGAGACAGGAGAATTGTT TGAACCCGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAR
CTGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGTGACAGAGAGAGACT CCGTCTCARCAACAGACARACAAACARACAAACAAC
ARCAARAATGT TTACTGACAGCTTTATTGAGATAAAAT TCACATGCCATRAARAGGTCACCTTCTACAGTATACAATTCAGTG
GATTTAGTATGTTCACAARGTTGTACGTTGTTCACCATCTACTCCAGAACATTTACATCACCCCTARARGARGCTCTTTAG
CAGTCACTTCTCATTCICCCCAGCCCCTGCCARCCACGAATCTACTNTCTGTCTCTAT TCTGRATATTTCATATARAGGAG
TCCTATCATATGGGCCTTTTACGTCTACCTTCTTTCACT TAGCATCATGTTTTTAAGATTCAT CCACAGTGTAGCACGTGT
CAGTTAATTCATTTCATCTTATGGCTGGATAATGCTCTATTGTATGCATATCCCTCACTT TGCTTATCCATTCATCAACTG
ATTGACATTTGGGTTATTTCTACTI TTTIGACTAT TATGAGTAATGCTGCTATGARCATTCCTGTACCAATCGTTACGTGGA
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CATATGCTTTCAATTCTCCTGAGTATGTAARCTAGGCTTGEGAGT TGCTGGGTCATATGTTAACTCAGTGTTTCATTTTTTTG
ARGAACTACCARATGGTTTTCCARAGTGGATGCARCACT TTACATTCCCACCAGCARGATATGAAGGTTCCAATGTCTCTA
CATTTTTGCCAACACTTGTGATTTTCTTTTATTTATTTAT TTATT TATTTAT TTTTGAGATGGAGTCTCACTCTGTCACCC
AGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATTTCAGCTCACTGCAAT CTCCACCTCT CGGGCT CAAGCGATACTCCTGCCTCARCCTCC
CGAGTAACTGGGATTACAGGCGCCCACCACCACACCAAGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCATCATGT
CGGCCAGGNTGTACTCGAACTCTGACCTCARAGT

SEQ ID:11

>STAR11

GATTCTGGGTGGETTTGATGATCTGAGAGTCCCTTGAATARRAAGARTTCTAGARAAGCT GTGAAACTTCACCTTTCCCCT
ATTCTTAACCTTACTTGCCTTTGGGAGGCTGAGECAGGAGGATGACT TAAGGCCAGGAGTTTGAGRATGTAGTGAGCTATG
ACCACACCGGT TACACTCAAGCCTGGGCGAGACCACAACAAARACCTTACCTGCCARCTGCTCCATGCTGGARATTTATTT
CGTTTCTTGGATTGTGGABAGAACTGGCTTACTGARRACCACACTTCTCTARARCCCTTCTTCCRGTTAGGTGTTAAGATT
TTAACAGCCTT TCCTATCTGAATAAAAACTGCACACARAGTAAACTTAAGAGATGTCAACAACTCAT CTGTTTGTTACAAG
ATGAGTCTCCATGCTTCATCGCCTGTGGGGAAT CCTCATCAGCGTCTAGTGGCARAAGACTCCTGTGTGCTCACCGARACGC
TCCCCTTCCTCCAGGGCACACAGTCACATGGATTTCCCATGCACCCTGGCAGCTCAGCAGGAGTCCATGACTTAAGAAGGC
CAATGGACTGTGGGTGAAGT CTGTGGACGGGGAAGCCACATGCGTCACTTCCAGECCTGGGCGTGTGCATCCTCCACTCTC
TTCCCCTGTGGGTGCAGARGGCGGGGCAGAGGGCCCTGARACCTTGGAGGTCGGTGGAGCCCABAATGARGGAGCGTGGGC
CTCTGGGTCTTCATGTARATTTAGGTAACACTGAACTGT CAGGTGARCAAGARATAAACGTCARATGTATTCAGTCGATTA
GATTTGGTGAT GGTTGTTACAGCGGTTACCCTCCCTCAACATAATARATTTT CARACAACTCATAATGGCTCACTCATGTA
TAARATATTCCATATGAAATCCCGGGATARCATGCTTATT CTAGCTCARGCTTAATCAGAGTAGTCCATCTGAGGGAGGAG
ATAGTAGAGGGCAGCAAGGGGTTGTCACTGAAGATAACTAGCCTTGCTAARAGAATGGTTGAAGAAGTGAGCTACAGATAG
GGTABATCCACARTCTCAGACATTCTGTGATGGTCCTGATATTATCCTARAGTARRATGTAGAGTTGAACCATTTTAATTAG
ATTCTAGAATTCTATTAAT TTATRAGATGGGCATTTCCACAARGGACTABACARAGTACARGAGGATTARATAATCATCCA
CATGGGRAGGCACCGCCTTGCACTTTAAAATGATGGAGCTTATCAAGACTGGCTGTGGATATCTGTCCCTGGGAGGGTTTTT
TCCCCCATTTTTTTCCTTTT TGAGACATGTTCTCGCTATGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACT CCTGGGCTCAAGTGATCCT

SEQ ID:12

>STAR12

ATCCTGCTTCTGGGAAGAGAGTGGCCTCCCTTGTGCAGGTGACT TTGGCAGGACCAGCAGARACCCAGGTTTCCTGTCAGS
AGGAAGTGCTCAGCTTATCT CTGTGRAAGGGTCGTCATAAGGCACGAGGAGGCAGGGGCTTGCCAGGATGTITGCCTTTCTGT
GCCATATGGGACATCTCAGCTTACGTTGTTAAGARATATTTGGCARGARAGATGCACACAGAATTTCTGTAACGAATAGGAT
GGAGTTTTAAGGGTTACTACGAALRARAAGAARNCTACTGGAGAAGAGGGAAGCCAAACACCACCAAGTTTGAAATCGATTT
TATTGGACGAATGTCTCACTTTAAATTTARATGGAGTCCAACTTCCTTTTCTCACCCAGACGTCGAGARGGTGGCATTCAA
AATGTTTACACTTGTTTCATCTGCCTTTT TGCTRAAGTCCTGGTCCCCTACCTCCTTTCCCTCACTTCACATTTGTCGTTTC
ATCGCACACATATGCTCATCTTTATATT TACATATATATAATTTTTATATATGGCTTGTGAAATATGCCAGACGAGGGATG
AAATAGTCCTGAARACAGCTGGAARATTATGCAACAGTGGGGAGATTGGGCACATGTACATTCTGTACTGCAAAGTTGCAC
AACAGACCAAGTTTGTTATAAGTGAGGCTGGETGGTTTTTATTTT TTCTCTAGGACAACAGCTTGCCTGGTGGAGTAGGCC
TCCTGCAGAAGGCATTTTCTTAGGAGCCTCAACTTCCCCARGAAGAGGAGAGGGCGAGACTGGAGTTGTGCTGGCAGCACA
GAGACAAGGGGGCACGGCAGGACTGCAGCCTGCAGAGEGGCTGGAGAAGCGGAGGCTGGCACCCAGTGGCCAGCGAGGCCC
AGGTCCAAGTCCAGCGAGGT CGAGGTCTAGAGTACAGCAAGGCCAAGGTCCAAGGTCAGTGAGTCTAAGGTCCATGGTCAG
TGAGGCTGAGACCCAGGGTCCAATGAGGCCAAGGTCCAGAGTCCAGTARGGCCGAGATCCAGGGTCCAGGGAGGTCAAG

SEQ ID:13

>STAR13
CTGCCCTGATCCCTTAATGCTTTTGGCCCAGAGCACCCCGCTRAGTCCAACCCCAGAGGGGCCTCATCCGCARAGCCTCGE
GAAGAGGACAGTGACGGAGGCGGCTGCCCTGTGAGCTGCACGGGGCAGAATGTCCTTTTGGCGTCATGTTGGATGTCCACA
CATCCATATGGGGTCAGTTCTATTAGGATTCCTTCGGGAAGAGGTAGAGGGTAGGAGGGGTTAAGCCACGAGACGAGGCAT
GCAGAGGGGTGGCCTGGATGGGTCTGCACTGCTGTCCATGCACACGGGGAGCGTTGCARAT TGTGCT TCCCAGCCCATAGT
GCCCCCACAGAGGAGCCCGGGAGTCCCTGETGGECET CTGTGTTCCTGCAAGGAGCCAGTGGAGATGGCCCCGTGAACTCT
CATCCCCCITGCCTTGGTGGGGTCTCTGGCAGGTTTATGGAGCCGTACAT CTTTGGGAGCCGCCTGGACCACGACATCATC
GACCTGGEAARCAGACAGCCACGCACCTCCAGCTGGCCTTGAACT TCACCGCCCACATGGCCTACCGCAAGGGCATCATCTTG
TTTATAAGCCGCAACCGGCAGTTCTCGTACCTGATTGAGAACATGGCCCGTGACTGTGGCGAGTACGCCCACACTCGCTAC
TTCAGGGGCGGCAYGCTGACCAACGCGCGCCTCCTCTTTGGCCCCACGGTCCGCCTGCCGGACCTCATCATCTTCCTGCAC
ACGCTCAACAACATCTTTGAGCCACACGTGGCCGTGAGAGACGCAGCCAAGATGAACATCCCCACAGTGGGCATCGTGGAC
ACCAACTGCAACCCCTGCCTCATCACCTACCCTGTACCCGGCAATGACGACTCTCCGCTGGCTGTGCACCTCTACTGCAGG
CTCTTCCAGACGGCCATCACCCGGGCCAAGGAGARGCGGCAGCAGGTTGAGGCTCTCTATCGCCTGCAGGGCCAGARGGAG
CCCGGGGACCAGGGGCCAGCCCACCCTCCTGGGGCTGACATGAGCCATTCCCTGTGATGTTCACTCTCCTCCCAARGCARA
CCACAGCCAAGCCTGTCTGAGCTGGGAGTCCCCTTCCCCAGCCCTGGGTCAGCGGCATCCTCAGTCGTTGTTACTTACTCA
GCTGATGTCACAGTGCAGACATCCACCGTTCCACCACAGAACCAGTGGCTGAGCGGACCAACGTTGCCATGTGCGTTTGCT
CTGTGGGGRACAGAGCACAGAGGGTGAGCGACATGTGCAGAACGGCCCCTTGGCTGCAGT TAGGACCTCAGTGGCT

SEQ ID:14
>STAR14
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AGCAAGGACCAGGGCTCTGCCTCCCCAGTCAGCATGAGCAGAGCAGACT CCTTTGAGCAGAGCATCAGGGCAGAAATAGAA
CAGTTTCTGAATGAGAARAGACAGCATGAGACCCAARAATGTGATGGGTCAGTGGAGAAGAAACCAGACACACATGAARAT
TCGGCGAAGTCACTCTCGAAATCCCACCAAGAGCCGGCTACARAGGTGGTGCACCGGCAGGGCCTGATGGGCGTCCAGRAAG
GAGTTCGCCTTCTGCAGACCTCCCCCGGTTAGCARAGACARACGTGCAGCCCAGAAGCCTCAGGTCCAAGGTCACGACCAC
GACCACGCAGGAGAAGGAGGGCAGCACAAAGCCAGCAACCCCCACCGCCCTTCAGAAGCAGTACAGAATARAAGTGGGATT
AAARGGRACGCCAGCACCGCAAGGAGGGGARAGCGAGTCACGAGCGCCGTACAGGCGCCCGAGGCGT CCGACTCCAGCAGT
GACGACGGCATTGAGGAGGCCATCCAGCTGTACCAGGTGCAGARAACACACRAGGAGGCCGACGGGGACCCGCCCCAGAGG
GTCCAGCTCCAAGAGGARAGAGCACCTGCCCCTCCCGCACACAGCACARGCAGCGCCACAARARGTGCCTITGCCAGAGACC
CACAGGAAAACACCCAGCAAGAAGARGCCAGTGCCCACCAAGACCACGGACCCTGGTCCAGGG

SEQ ID:15

>STAR1S
CAGTACATGCAGAACTGAGTCCARACGAGACGGACAGCARARCCCGGCAGTGGGCTCCCAGACATTCCTGEGGGGARAGGGAT
CCTAACCACAGGCAGTTARAGTCATCTCCTCCAACCCT CTATGACACAGGCTGTGCGCTGTCATTTARAAGCTGAGTGAAR
TTTARCCCTTTTCCCATTTAGAARAACARRGCGCAGCTGGCTGCCAGCACTCATTTAATTT TACATARACGTGCTCTTTGA
GGCTGARGCAAATCTGACTGATTTTCAATGTGARRAT AAARTGTARARACTGTTCTTGGAATTATTTCTAARCAGAACATC
AGAATCGTCTGAATCATCAGAATCGGCTATTTTGGARARARTCGGATTCATCAAACGAATCTTCGGCCARCAACTGTTAGAG
AACGATGTTAACACCACGCATAGGAATGTTACATTTTCTAGRATTTGACATTTTCATTGACGGAAAAT TACTGTATCTTGT
ATATGGAAATACCACTACTAAAAACATAATGCTATAAATAGBRATGATGTCTTTTGTTTCCARAGTCAATATACTCGAGCAA
TGCAARRATARTAATAAARGTGAGATACTTCATGGCAARGCTGCCGCAGGATARACATTGCAGCCACAAGTGCCCCCAGTA
TTCTCGGGGCAAACTGGRARAGGGCTAACAGGCAACATTTTCAT GTTATTCTACTGAGTGCAGTAATTATTTT TAAAAATA
TACATGAATAATGAAAARACTGTGGTATGGTTTTAARGAAATTTCCATAACCTGGTGAAACTCTTCACACAGGGTAATAGG
TTCATAAAGCCTTGGTCCTCTGCARAACRAGCATCAACTTGACAATGACTARAAGAAGCAACAGCARAACTGTCACGCATT
TGGAGCCATGGCCTGGGTTGGGCCGGTGTARAGCTCTCCGCCCTCT GGAGCAAGTCTGGGCCCCAGCGGCTGGCATGTGGG
CACTGCAGGGCCTGGGTTGGGCAGGTGTGCAGCTCTCCGTCATCTGAGCCTAGTCTGAGGCCTGGTGGCTGGCACGTGEGE
CCTGCAGGGCCTCTACTTCTCACCCCAGCTCCACTTCCCTCCCTGCCCTCACTGGGTCTCACAGAGCCARTGAACACTGGS
GTCAGATTCAGGGCCCAGCATCCACTGCAGTGGECACTGCCCTTCCACAAGGCCTGGCTCCAGGAAGCAACCCCCACCTCA
GCCACACAGTAGGGCAACAGGARATCCCATTCCCCCATGCCAGTGACTACACCAGGGAAGGGGCTCACGTGAGGCTGGCCC
CAGGCCTGCTGTGAGACCGCGTTGTCTATGAGCTTGGATTTAAGGAACT TGGGAGCAAGAAGCTTTCTTTCATTACGGGCC
ACCAGCAGGGARAAAAGTTAGCCCAACGCAGTTGACAGTCACACCCCCACCAGGACCCCAGGGCACAGAAGGAGGGARAGAG
GACAACAGAGGATGAGGTGGGGCCAGCAGAGGGACAGAGRAGAGCTGCCTGCCCTGGAACAGGCAGARAGCATCCCACGTG
CAAGAAAAAGTAGGCCAGCTAGACTTAAAATCAGARCTACCGCTCATCARRAGATAGTGTAACATTTGGGGTGCTATRATT
TTAACATGTCCCCCARAAGGCATGTGTTGGARATTTAATCCCCAACARACCAGGGCTGGGAGGTGGAGCCT CATGAGAGGT
GGTGAGGCCATGAGGGTGGAGTGAATGGATGAATGCCATTGT CTCGGGAATGGGCCTCTTCTACAAGGACGAGTTCAGCCC
CCCTTTCTCTTGCTCACCCTCTCTTTGCCCTTTCGCTAGGGAGTGACGTAACAAGARGGCCCTCACAAGATGCTGGCACCT
TGATCTTGGACTC

SEQ ID:1¢

>STAR16
CGCCCACCTCGGCTTTCCARAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGTCACTGCGCCCATCCTGATTCCAAGTCTTTAGATRAATA
ACTTAACTTTTTCGACCAATTGCCAATCAGGCAATCTTTGAATCTGCCTATGACCTAGGACATCCCTCTCCCTACARGTTS
CCCCGCGTTTCCAGACCAAACCAATGTACATCTTACATGTAT TGATTGAAGTTTTACATCTCCCTARAACATATARARCCA
AGCTATAGTCTGACCACCTCAGGCACGTGTTCTCAGGACCTCCCTGGGGCTATGGCATGGGTCCTGGTCCTCAGATTTGGC
TCAGARATAAATCTCTTCARATATTTTCCAGAATTTTACTCTT TTCATCACCATTACCTATCACCCATAAGTCAGAGTTTTC
CACAACCCCTTCCTCAGATTCAGTAATTTGCTAGAATGGCCACCARACT CAGGARAGTATTT TACT TACAATTACCAATTT
ATTATGAAGAACTCAAATCAGGAATAGCCARATGGAAGAGGCATAGGGAAAGGTAT GGAGGAAGGGGCACAAAGCTTCCAT
GCCCTGTGTGCACACCACCCTCTCAGCAT CTTCATGTGTTCACCAACTCAGAAGCT CTTCAAACTTTGTCATTTAGGGGTT
TTTATGGCAGTTCCACTATGTAGGCATGGTTGATARAT CACTGGTCATCGGTGATAGRACTCTGTCTCCAGCTCCTCTCTC
TCTCCTCCCCAGAAGT CCTGAGGTGGGGCTGAAAGTTTCACAAGGT TAGTTGCTCTGACAACCAGCCCCTATCCTGAAGCT
ATTGAGGGGTCCCCCAAAAGTTACCTTAGTATGGTTGGRAGAGGCTTATTATGAATAACAARAGATGCTCCTATTTTTACC
ACTAGGGAGCATATCCAAGTCTTGCGGGARCARAGCATGTTACTGGTAGCARATTCATACAGGTAGATAGCAATCTCAATT
CTTGCCTTCTCAGAAGAAAGAATTTGACCAAGGGGGCATAAGGCAGAGT GAGGGACCRAAGATARGT TTTAGAGCAGGAGTG
AARGTTTATTARAAAGTTTTAGGCAGGRATGARAGARAGTARAGTACAT TTGGAAGAGGGCCAAGTGGGCGACATGAGAGA
GTCAAACACCATGECCTGTTTGATGTTTGGCTTGGGGTCTTATATGAT GACATGCTTCTGAGGGTTGCATCCTTCTCCCCT
GATTCTTCCCTTGGGGTGGGCTGTCCGCATGCACAATGGCCTGCCAGCAGTAGGGAGGGGCCGCATG

SEQ ID:17

>STAR1?
ATCCGAGGGGAGGAGGAGAAGAGGAAGGCGAGCAGGGCGCCGGAGCCCCAGGTGTCTGCGAGARCTGTTTTAARTGGTTGG
CTTGARAAATGTCACTAGTGCTAAGTGGCTTTTCGGATTGTCTTATTTATTACTTTGTCAGGT TTCCTTAAGGAGAGGGTGT
GTTGGGGGTGGGGEAGGAGGTGGACTGGGGARACCTCTGCGTTTCT CCTCCTCGGCTGCACAGGGTGAGTAGGAAACGCCT
CGCTGCCACTTAACAATCCCTCTATTAGTAAAT CTACGCGGAGACT CTATGGGAAGCCGAGARCCAGTGTCTTCTTCCAGG
GCAGRAGTCACCTGTTGGGRACGGCCCCCGGGT CCCCCTGCTGGGCTTTCCGGCTCTTCTAGGCGGCCTGATTTCTCCTCA
GCCCTCCACCCAGCGTCCCTCAGGGACTTTTCACACCTCCCCACCCCCATTTCCACTACAGTCTCCCAGGGCACAGCACTT
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CATTGACAGCCACACGAGCCTTCTCGTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTCTTCTCCTCTGTTCCTTCTCTTTCTC
TGTCATAATTTCCTTGGTGCTTTCGCCACCT TARACAAARARGAGARAARAATARAATAAAAAAARCCCATTCTGAGCCAR
AGTATTTTAAGATGAATCCAAGAANGCGACCCACATAGCCCTCCCCACCCACGGAGTGCGCCARGACGCACCCAGGCTCCA
TCACAGGGCCGAGAGCAGCGCCACTCTGGTCGTACTTTTGGGT CARGAGATCTTGCARAAGAGG

SEQ ID:18

>STARI1S

ATCTTTTTGCTCTCTAAATGTATTGATGGGTTGTGTTTTTTTT CCCACCTGCTAATARATATTACATTGCAACATTCTTCC
CTCAACTTCARARCTGCTGAACTGARACRATATGCATRARAGAARRTCCTTTGCAGAAGAAAARARGCTATTTTCTCCCAC
TGATTTTGAATGGCACTTGCGGATGCAGTTCGCAAATCCTATTGCCTAT TCCCTCATGAACAT TGTGAAATGARACCTTTG
GACAGTCTGCCGCATTGCGCATGAGACTGCCTGCGCARGGCAAGGGTATGGTTCCCARAGCACCCAGTGGTARATCCTAAC
TTATTATTCCCTTAARATTCCAATGTAACAACGT GGGCCATAARRGAGTTTCTGAACAAAACATGTCATCTT TGTGGARAG
GTGTTTTTCGTAATTAATGATGGAATCATGCTCATTTCARAATGGAGGTCCACGATTTGTGGCCAGCTGATGCCTGCARAT
TATCCT

SEQ ID:15

>STAR1S

TCACTTCCTGATAT TTTACATTCARGGCTAGCTTTATGCATATGCARCCTGTGCAGTTGCACAGGEGCT TTGTGTTCAGARA
GACTAGCTCTTGGTTTAATACTCTGTTGTTGCCATCTTGAGATTCATTATARTATAATTTTTGAATTTGTGTTTTGARCGT
GATGTCCAATGGGACAATGGAACATTCACATAACAGAGGAGACAGGT CAGGTGGCAGCCTCAATTCCTTGCCACCCTTTTC
ACATACAGCATTGGCAATGCCCCATGAGCACAMAATTTGGGGGARCCATGATGCTAAGACTCAARAGCACATATAAACATGT
TACCTCTGTGACTAARAGARGTGGAGETGCTGACAGCCCCCAGAGGCCACAGTTTATGTTCARRCCAAAACTTGCTTAGGE
TGCAGARAGAAGGCAATGGCAGGGTCTAAGAAACAGCCCAT CATAT CCTTGTTTATTCATGTTACGTCCCTGCATGARCTA
ATCACTTACACTGAAAATATTGACAGAGGAGGARATGGAAAGATAGGGCAACCCATAGTTCTTTTTCCTTTTAGTCTTTCC
TTATCAGTARACCAAAGATAGTATTGGTAARATGTGTGTGAGT TAATTARTGAGTTAGT TTTAGGCAGTGTTTCCACTGTT
GGGGTAAGAACARARATATATAGGCTTGTATTGAGCTATTAALTGTAARTTGTGGAATGTCAGTGATTCCARGTATGAATTA
AATATCCTTGTATTTGCATTTAARATTGGCACTGARCAACAAAGATTARCAGTAAAATTAATAATGTARAAGTTTAATTTT
TACTTAGAATGACATTAAATAGCAARTAAAARGCACCATGATARATCARGAGAGAGACTGTGGAAAGARGGARAAACGTTTTT
ATTTTAGTATATTTAATGGGACTTTCTTCCTGATGTTTTGT T TTGTTTTGAGAGAGAGGGATGTGGGGGCAGGGAGGTCTC
ATTTTGTTGCCCAGGCTGGACTTGAACTCCTGGGCTCCAGCTATCCTGCCTTAGCTTCTTGAGTAGCTGGGACTACAGGCA
CACACCACAGTGTCTGACATTTTCTGGATTTTTTTTTTT TTTTTATT TTTTTTGTGAGACAGGT TCTGGCTCTGTTACTCA
GGTTGCAGTGCAGTGGCATGATAGCGGCTCACTGCAGCCT CAACCTCCTCAGCTTAAGCTACT CTCCCACTTCAGCCTCCT
GAGTAGCCAGGACTACAGTTGTGTGCCACCACACCTGTGGCTAATTTTTGTAGAGATGGGGTCTCTCCACGTTGCCGAGGC
TGGTCTCCAACTCCTGGTCTCAAGCGAACCTCCTGACTTGGCCTCCCGAAGTGCTGGGATTACAGGCT TGAGCCACTGCAT
CCAGCCTGTCCTCTGTGTTAAACCTACTCCAATTTGTCTTTCATCTCTACATARACGGCTCTT TTCAAAGTTCCCATAGAC
CTCACTGTTGCTAATCTAATAATAAATTATCTGCCTTTTCTTACATGETTCATCAGTAGCAGCATTAGATTGGGCTGCTCA
ATTCTTCTTGGTATATTTTCTTCATTTGGCTTCTGGGGCATCACACTCTCTTTGAGTTACTCAT TCCTCATTGATAGCTTC
TTCCTAGTCTTCTTTACTGGTTCTTCCTCTTCTCCCTGACTCCTTAATATTGTTTTTCT CCCCAGGCTTTAGT TCTTAGTC
CTCTTCTGTTATCTATTTACACCCAATTCTTTCAGAGTCTCAT CCAGAGTCATGAACTTARACCTGTTTCTGTGCAGATAA
TTCACATTATTATATCTCCAGCCCAGACTCTCCCGCAAACTGCAGACTGATCCTACTG

SEQ ID:20
>STAR20
GATCTCAAGTTTCAATATCATGTTTTGGCAAAACATTCGATGCT CCCACATCCTTACCTARAGCTACCAGARAGGCTTTGG
GAACTGTCAACAGAGCTACAGAARAGTCAGTAAAGACCAATGGACCCCTCARACAAARACAGCCAAGCTTTTCTGCCAARA
AGATGACTGAGAAGACTGTTAAAGCAAAAAACTCTGTTCCTGCCTCAGATGATGGCTATCCAGAAATAGAAAARATTATTTC
CCTTCRATCCTCTAGGCTTCGAGAGTTTTGACCTGCCTGARGAGCACCAGATTGCACATCTCCCCTTGAGTGARGTGCCTC
TCATGATACTTGATGAGGAGAGAGAGCTTGAARAGCTGTTTCAGCTGGGCCCCCCTTCACCTTTGAAGATGCCCTCTCCAC
CATGGAAATCCAATCTGT TGCAGTCTCCTTTARGCATT CTGTTGACCCTGGATGTTGAATTGCCACCTGTTTGCTCTGACA
TAGATATTTARATTTCTTAGTGCTTTAGAGTTTGTGTATATTTCTATTAATARAGCATTATTT GTTTAACAGAAAAARAGA
TATATACTTAAATCCTAARATAAAATAACCATTAAAAGGAAARACAGGAGTTATAACTAATAMGGGARCAAAGGACATAAA
ATGGGATAATAATGCT TAATCCAAAATAAAGCAGAAAATGAAGARARATGARATGAAGARCAGATARATAGAAARCARATA
GCAATATGAAAGACAAACTTGACCGGGTGTGGTGGCTGATGCCTGTAATCC

}
SEQ ID:21
>STAR21
GATCAATAATTTGTAATAGTCAGTGAATACAAAGGGGTATATACTARATGCTACAGAAATTCCATTCCTGGGTATARATCC
TAGACATATTTATGCATATGTACACCAAGATATATCTGCAAGAATGTTCACAGCAAATCTCTTTGTAGTAGCAARAGGCCA
ARAGGTCTATCAACAAGAAARATTAATACATTGTGGCACATARTGGCATCCTTATGCCAATAAARATGGATGARAATTATAGT
TAGGTTCAAAAGGCAAGCCTCCAGATAATT TATATCATATAATTCCATGTACARCATTCAACAARCARGCARAACTARACAT
ATACAAATGTCAGGGAAAATGATGAACAAGGT TAGARAATGATTAATATARAARATACTGCACAGTGATARCATTTAATGAG
AARABRAAGAAGGARGGGCTTAGGGAGGGACCTACAGGGAACT CCARAGT TCATGGTARGTACTARATACATAATCARAGCA
CTCARAATAGAAAATATTT TAGTAATGTTTTAGCTAGTTAATATCTTACT TAARACARGGTCTAGGCCAGGCACGGTGGCT
CACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGT
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SEQ ID:22

>STAR22

CCCTTGTGATCCACCCGCCTTGGCCTCCCABAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGT CACTACGCCCGGCCACCCTCCCTGTA
TATTATTTCTAAGTATACTATTATGTTAAAARAAGTTTAARRATATTGATTTAATGAATTCCCAGAAACTAGGATTTTACA
TGTCACGTTTTCTTATTATAAARATARARATCARCAATARATATATGGTARAAGTARRAAGARARACAARRACARAALAGT G
AARARAAAATAARCAACACTCCTGTCARBAAAACARACAGTTGTGATAARACT TAAGTGCCTGAAAATTTAGERAACATCCTTCTA
ARGARGTTCTGARTAAAATAAGGART AARATAATCACATAGT TTTGGTCATTGGT TCTGTTTATGTGATGGAT TATGTTTA
TTGATTTGTGTATGTTGAACT TATCTCAATAGATGCAGACAAGGCCTTGATAAAAGTTTTTAACACCTTTTCATGTTGAAA
ACTCTCAATAGACTAGGTATTGATGAARARCATATCTCARAATARTAGAAGCTATTTATGATARACCCATAGCCAATATCATA
CTGAGTGGGCAAARAGCTGGAAGCATTCCCTTTGARRACTGGCACAAGACARGGATGCCCTCTCTCACCACTCCTATTAAAT
GTAGTATTGGARAGTTCTGGCCAGAGCAAT CAGGCAGGAGAARGARANGGTATTAAAATAGGAAGAGAGGARGT CAAATTGT
CTCTGTTTGCAGTAAACATGATTGTATAT TTAGAARACCCCATTGTCTCATCCTAARAACTCCTTAAGCTGATAAACARCT
TCAGCAARAGTCTCAGGATACAAAATCAATGTGCARAAATCACAAGCATTCCTATACACCGATAATAGACAGCAGARGAGCCA
AATCATGAGTGARGTCCCATTCACAATTGCTTCARAGAARATAARATACTTAGGARTACARCTTTCACGGGACATGRAGGA
CATTTTCAAGGACAACTAAAAACCACTGCTCAAGGAAATGAGAGAGGACACAARGAAATGGARRAACATTCCATGCTCATG
GAAGAATCAATATCATGAARATGGCCATACTGCCCAAAGTAATTTATAGATTCAATGCTRACCCCATCAAGCCACCATTGA
CTTTCTTCACAGAACTAGAAAAAARCTATTTTAARACT CATATGTAGTCARAAAGAGTCGGTATAGCCAAGACARTCCTAR
GCATAAAGAACARAAGCTGGATGCAT CACGCTGACT TCARACCATACTACAAGGCTACAGTAACCAARACAGCATGGTACTG
GTACCABAACAGATAGATAGACCGATAGAACAGAACAGAGGCCTCGGAAATARCACCACACATCTACARCCCTTTGATCTT
CAR

SEQ ID:23

>STAR23
ATCCCCTCATCCTTCAGGGCAGCTGAGCAGGGCCTCGAGCAGCTGGGGGAGCCTCACTTAATGCTCCTGGCGAGGGCAGCCA
GGGAGCATGGGGT CTGCAGGCATGGTCCAGGGTCCTGCAGGCGGCACGCACCATGTGCAGCCGCCCCCACCTGTTGCTLTG
CCTCCGCCACCTGGCCATGGGCTTCAGCAGCCAGCCACARAGT CTGCAGCTGCTGTACATGGACAAGARGCCCACAAGCAG
CTAGAGGACCTTGTGTTCCACGTGCCCAGGGAGCATGGCCCACAGCCCARAGACCAGTCAGGAGCAGGCAGGGGCTTCTGG
CAGGCCCAGCTCTACCTCTGTCTTCACACAGATGGGAGATTTCTGTTGTGATT TTGAGTGATGTGCCCCTTTGGTGACATC
CAAGATAGTTGCTGARGCACCGCTCTAACAATGTGTGTGTATTCTGAARACGAGARCTTCTTTATTCTGAAATAATTGATG
CAARATAAATTAGT TTGGATTTGAAATTCTATTCATGTAGGCATGCACACAARAGTCCAACATTGCATATGACACARAGAR
ARGRAARAGCTTGCAT TCCTTAAATACAAATATCTGTTAACTATAT TTGCARATATATT TGAATACACTTCTATTATGTTA
CATATAATATTATATGTATATGTATATATAATATACATATATATGTTACATATAATATACTTCTATTATGT TACATATAAT
ATTTATCTATAAGTARATACATAARATATARAGATTTGAGTAGCTGTAGAACATTGTCTTATGTGTTATCAGCTACTACTAC
AAAAATATCTCTTCCACTTATGCCAGTTTGCCATATARATATGATCT TCTCAT TGATGGCCCAGGGCARGAGT GCAGT GGG
TACTTATTICTCTGTGAGGAGGGAGGAGAARARGGGAACAAGGAGARAGT CACARAGGGAARACTCTGGTGTTGCCARAATGT
CAAGTTTCACATATTCCGAGACGGAAAATGACATGTCCCACAGAAGGACCCTGCCCAGCTAATGTGTCACAGATATCTCAG
GAAGCTTARATGATTTTTTTAARAGAAAAGAGATGGCATTGTCACTTGTTTCTTGTAGCTGAGGCTGTGGGATGATGCAGA
TTTCTGGAAGGCAAAGAGCTCCTGCTTTTTCCACACCGAGGGACTTTCAGGAATGAGGCCAGGGTGCTGAGCACTACACCA
GGAAATCCCTGGAGAGTGTTTTTCT TACTTA

SEQ ID:24

>STARZ24
ACGAGGTCACGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAAGATGGTGAAGCCCTGTCTCTACTAAAAATACAACARGTAGCCGGGCGC
GGTGACGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAAGCAGGAGAATCT CTAGAACCCAGGAGGCGGAGGTGCAGTG
AGCTGAGACTGCCCCGCTGCACTCTAGCCTGGGCAACACAGCAAGACTCTGTCTCARATAAATAAATAAATARATAAATAR
ATAAATARATAAATAAATAGAAAGGGAGAGTTGGAAGTAGATGARAGAGAAGARAAGAAATCCTAGATTTCCTATCTGARG
GCACCATGAAGATGAAGGCCACCTCTTCTGGGCCAGGTCCTCCCGTTGCAGGTGAACCGAGTTCTGGCCTCCAT TGGAGAC
CAAAGGAGATGACTTTGGCCTGGCTCCTAGTGAGGARGCCATGCCTAGTCCTGTTCTGTTTGGGCTTGATCCTGTATCACT
TGATTGTCTCTCCTGGACTTTCCATGGAT TCCAGGGATGCAACTGAGARGTTTATTTTTAATGCACTTACTTGAAGTAAGA
GTTATTTTAAARCATTTTAGCAAAGGAAATGAATTCTGACAGGT T TTGCACTGAAGACAT TCACATGTGAGGARARACAGGA
AARACCACTATGCTAGRARAAGCAAATGCTGTTGAGAT TGTCTCACABACACARATTGCGTGCCAGCAGGTAGGTTTGAGCC
TCAGGTTGGGCACATTTTACCT TAAGCGCACTGTTGGTGGAACTTAAGGTGACTGTAGGACTTATATATACATACATACAT
ATAARTATATATACATATTTATGTGTATATACACACACACACACACACACACACACAGGGTCTTGCTATCTTGCCCAGGGTG
GTCTCCAACTCTGEGTCTCAAGCGATCCTCTGCCTCCCCTTCCCARAG

SEQ ID:25

>STAR25
ATAAARAAATAAARAACCCTGCTCTAATTTGCAAAGGCTCTATCTTTCCTCCCAACCACCTGAAATTTTAGTGARARCGGG
GCTTCCTGTAGGAAGGAGTAGCTAGCTATCCCGGTCCGCTACAGGTTATCAGTGCGTGAATACCCTGACTCCTAAGGCTCA
GGATTTGACTGGGTCGCCTCGTCCGACTEGCCCCGCCCCCAACGCGGACCCACGTCACCGCGCGCCAGCCTGCGGCCGTCCT
GACCTCGCGGGATTTGAGCTTCGGTGCCAACAAACACTCCCACCGCGGCTGCGTCCACT TTACCTGCCGGCGGCGACCAGC
TTCTGAAGRAAAGTGTCCACCATGGTGTCGAGGAGCTTCACCCTCGARATGGTAGTGCCGGGTGGCACAGATTCCGARGAC
GACCCCTCATGCCTTTTTTCCTCACAGCCGCTGCCTAGATTGGCGCTACTTGCTTCGGCCATGTTGARGTTGAACCTCCAA
ATCTARCTGGCCCGGECCTCCCCGCCTGCCGGRGCTCCCGATTGGCCGCTCCCGCGARGGGTGCCTCCGATTGGAAGCAGTA
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GAACGTCTGT CACCGAGCAGGGCGGEGGGCGEEGAAGTCAT CGGAGGCTGAGGGCAGCGGGGAGECGAGGCTCTGCGCGETG
GGATGTCCGCGACCGGARRRATACGCGCAAGCCAAAGCTCGGGGGCTCAATARRARCT TTTAATTACATTTCAGAGACTTC
GTACAGTGCAACAGTGAATATTCACTGTTAATTTTCACAAGAGTCCATTT CATCAAACGTTCAGAGAGTCTGCCTTTTCAT
TCCCTTGTTCCTCAGTGCTCCAATCAGGT TTCCAGTCTCCCAGAGGTTT CTTT TAGTTTTGATTACCGACCAARACTCCAG
TTTAGGGAGAATGGAAGTCCACCGTCCCATCCCCACCAAARCATATTT CAGTCAAACCCARTCCCAGT CCCTARAGAATTA
GGAAAGTATGGGCCAAGGGT CCTTTTARTTATACACACATCACCCTTARAACTGCGTGTGTGTACGAGAAATARAGAARAN
CACAAGAGGGGCTG

SEQ ID:26

>STAR26

CCCCCTGACAAGCCCCAGTGTGTGATGTTCCCCACTCTGTGTCCATGCAT TCTCATTGTTCAACTCCCATCTGTGAGTGAG
AACATGCAGTGTTTGGTTTTCTGTCCTTGAGATAGTTTGCTGAGAATGATGGTTT CCAGCTTCATCCATGTCCTTGCAAARG
GAAGTGAACTTATCCTTTTTTATGGCTTCATAGTATTCCATGGCACATATGTGCCACATTTTTTTAATCCAGTCTATCATT
GATGGACATTTGGGTTGGTTCCARAGTCTTTGCTATTGTGAATAGCACCACAAT TAACATATGTGTGCATGTATACATCTTT
ATAGTAGCATGATTTATAATCCTTCGGGTATATACCCTIGTAATGEGATCGCTGGGTCAAATGGTATTTCTAGT TCTAGATC
CTTGAGGAATCACCACACTGCTTTCCACAATGGTTGAACTAATTTACGCT CCCACCAGCAGTGTAAARGCATTCCTATTTC
TCCACGTCCTCTCCAGTATCTGTTGTTTCCTGACTTTTTAATGATCATCATTCT

SEQ ID:27

>STAR27

CTTGGCCCTCACAAAGCCTGTGGCCAGGGAACAATTAGCGAGCTGCTTATTTT GCTTTGTATCCCCAATGCTGGGCATAAT
GCCTGCCATTATGAGTAATGCCGGTAGAAGTATGTGT TCAAGGACCARAGTTGATARATACCARAGAATCCAGAGAAGEGA
GAGAACATTGAGTAGAGGATAGTGACAGAAGAGAT GGGAACTTCTGACAAGAGT TGTGAAGAT GTACTAGGCAGGGGGAAC
AGCTTARGGAGAGTCACACAGGACCGAGCTCTTGTCAAGCCGECTGCCATGEAGGCTGGGT GGEGGCCATGGTAGCTTTCCC
TTCCTTCTCAGGTTCAGAGTGTCAGCCTTGAACTTCTAATTCCCAGAGGCATTTATTCAATGT TTTCTTCTAGGGGCATAC
CTGCCCTGCTGTGGRAGACTTTCTTCCCTGTGGGETCGCCCCAGTCCCCAGATGAGACGGT TTGGGTCAGGGCCAGGTGCAC
CGTTGGGTGTGTGCTTATGTCT GATGACAGTTAGTTACTCAGTCATTAGT CATTGAGGGAGGTGTGGTARAGATGGAGATG
CTGGGTCACAT CCCTAGAGAGGTGT TCCAGTAT GGGCACATGGGAGGGCT GGAAGGATAGGTTACTGCTAGACGTAGAGAR
GCCACATCCTTTARCACCCTGGCTTTTCCCACTGCCARGATCCAGAAAGTCCTTGTGGTTTCGCTGCTTTCTCCTTTTTTT
TTTTTTITTTT TTTCTGAGATGGAGTCTGGCTCTGTCGCCCAGGCTGCGAGTGCAGTGGCACGATTTCGGCTCACTGCARGT
TCCGCCTCCTAGGTTCATACCATTCTCCCACCT CAGCCTCCCGAGTAGC TGGGACTACAGGCGCCACCACACCCAGCTAAT
TTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGCGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTG
CTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTGCTTTCTTCTTTCATGARGCATTCAGCTGGTGAAARAGCTCAGCCA
GGCTGGTCTGGAACTCTTGACCTCAAGTGATCTGCCTGCCTCAGCCT CCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCATGAGCCAGTC
CGAATGTGGCTTTTITTIGTTTTGTITTGAAACARGGTCTCACTGTTGCCCAGGCTGCAGTGCAGTGGCATACCTCAGCTCC
ACTGCAGCCTCGACCTCCTGGGCTCAAGCAATCCTCCCAACTGAGCCTCCCCAGTAGCTGGGGCTACAAGCGCATGCCACC
ACGCCTGECTATTTTTTTITTTTTITTTTTTTTTGAGAAGGAGT TTCATTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACA
GTCTCAGCTCACTGCAGCCTCCGCCTCCTGGGTTCARGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTATAGGC
ACCTGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTTTGTAT TTTTAGTAGGGATGGGET TT CACCATGTT

SEQ ID:28

>3TAR28
AGGAGGTTATTCCTGAGCARATGGCCAGCCTAGTGAACTGGATARATGCCCATGTAAGATCTGTTTACCCTGAGAAGGGCA
TTTCCTAACTCTCCCTATAARAARTGCCAAGTGGAGCACCCCAGATGAAATAGCTGATATGCTTTCTATACAAGCCATCTAGG
ACTGGCTTTATCATGACCAGGATATTCACCCACTGARTATGGCTATTACCCAAGTTATGGTARATGCTGTAGTTAAGGGGEG
TCCCTTCCACATGGACACCCCAGGTTATAACCAGAAAGGGT TCCCAATCTAGACTCCAAGAGAGGGTTCTTAGACCTCATG
CRAGARARGAACTTGGGGCAAGTACATAARGTGARAGCAAGTTTATTAAGAAAGTAAAGAAACARRAARATGGCTACTCCAT
AAGCAARAGTTATITCTCACT TATATGATTRATAAGAGATGGATTATTCATGAGT TTTCTGGGAAAGGGETGGGCAATTCCT
GGAACTGAGGGTTCCTCCCACT TTTAGACCATATAGGGTATCTTCCTGATATTGCCATGGCATTTGTARACTGTCATGGCA
CTGATGGGAGTGTICTTTTAGCATTCTAATGCAT TATARTTAGCATATAAT GAGCAGTGAGGATGACCAGAGGTCACTTCTG
TTGCCATATTGGTTTCAGTGGGGTTTGGTTGGCTTTTTTTTTTT TTTAACCACAACCTGTTTTTTATTTATTTATTTATTT
ATTTATTTATTTATATTTTTTATTTTTTTTTAGATGGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGT TAGAGTGCAGTGGCACCATCTC
GGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCTTGGTTCACGCCATTCTGCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCCTG
CCACCATACCCGGLTAATTTTTTCTATTTTTCAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTC

SEQ ID:29

>STARZ29

AGCTTGGACACTTGCTGATGCCACTTTGGATGTTGAAGGGCCGCCCTCT CCCACACCGCTGGCCACTTTTAAATATGTCCC
CTCTGCCCAGAAGGGCCCCAGAGGAGGGGCTGGTGAGGGTGACAGGAGT TGACTGCTCTCACAGCAGGEGGTTCCGGAGGG
ACCTTTTCTCCCCATTGGGCAGCATAGAAGGACCTAGAAGGGCCCCCTCCAAGCCCAGCTGGGCGTGCAGEGCCAGCGATT
CGATGCCTTCCCCTGACTCAGGTGGCGCTGTCCTAAAGGTGTGTGTGTTTTCTGTTCGCCAGGGECTGGCGGATACAGTGE
AGCATCGTGCCCGAAGTGT CTGAGCCCGTGGTAAGTCCCTGEAGGGTGCACGGT CTICCTCCGACTGTCTCCATCACGTCAG
GCCTCACAGCCTGTAGGCACCGCTCGGGEARGCCT CTGGATGAGGCCATGTGGT CATCCCCCTGGAGTCCTGGCCTGGCCT
GARGAGGAGGGGAGGAGGAGGCCAGCCCCTCCCTAGCCCCAAGGCCTGCGAGGCTGCAAGCCCGGCCCCACAT TCTAGTCC
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AGGCTTGGCTGTGCAAGARGCAGATTGCCTGGCCCTGECCAGGCT TCCCAGCTAGGAT GTGGTATGGCAGEGGTGGGGGAC
ATTGAGGGGCTGCTGTAGCCCCCACARCCTCCCCAGGTAGGGTGGTGAACAGTAGGCTGGACAAGTGGACCTGTTCCCATC
TGAGATTCAARGAGCCCACCTCTCGGAGGT TGCAGTGAGCCGAGATCCCTCCACTGCACTCCAGCCTGGGCARCAGAGCRAG
ACTCTGTCTCAAAAMAACAGAACAACGACAACAAARRACCCACCTCTGGCCCACTGCCTAACTTTGTAAATAAAGTTTTAT
TGGCACATAGACACACCCATTCATTTACATACTGCTGCGGCTGCTTTTGCATTACCCTTGAGTAGACGACAGACCACGTGG
CCATGGAAGCCARRRATATTTACTGTCTGGCCCTTTACAGAAGT CTGCTCTAGAGGGAGACCCCGGCCCATGGGGCAGGALC
CACTGGGCGT GGGCAGRAGGGAGGCCTCGETGCCT CCACGGGCCTAGTTGGGTATCTCAGTGCCTGTTTCTTGCATGGAGT
BCCAGGGGTCAGGGCAAGTACCTGGAGGAGGCAGGCTGTTGCCCGCCCAGCACTGGGACCCAGGAGACCTTGAGAGGCTCT
TAACGARTGGGAGACABGCAGGACCAGGGCTCCCATTGGCTGGGCCTCAGTTTCCCTGCCTGTAAGTGAGGGAGGGCAGCT
GTGARAGGTGAACTGTGAGGCAGAGCCTCTGCTCAGCCATTGCAGGGGCGGCTCT GCCCCACT CCTGTTGTGCACCCAGAGT
GAGGGGCACGGGGTGAGATGT CACCATCAGCCCATAGGGGTGTCCT CCTGGTGCCAGGTCCCCARGGGATGTCCCATCCCC
CCTGGCTGTGTGGGGACAGCAGAGT CCCTGGGGCT GGGAGGGCTCCACACTGT TTTGTCAGTGGT TTTTCTGARCTGTTAA
ATTTCAGTGGARAAAT TCTCTTTCCCCTTT TACTGAAGGAACCTCCARAGGAAGACCTGACTGTGTCTGAGAAGTTCCAGCT
GGTGCTGGACGT CGCCCAGAAAGCCCAGGTACTGCCACGGGCGCCEGGCCAGGGGTGTGTCTGCGCCAGCCATGGGCACCAG
CCAGGGGTGTGTCTACGCCGGCCAGGGGTAGGTCT CCGCCGECCTCCGCTGCTGCCTGGEGAGGGCCGTGCCTGACACTGE
AGGCCCGGTTTGTCCGCGGTCAGCTGACT TGTAGTCACCCTGCCCTTGGATGGT CGTTACAGCAACTCTGGTGGTTGGGGA
AGGGGCCTCCTGATTCAGCCTCT GCGGACGGTGCGCGAGGGTGGAGCTCCCCTCCCTCCCCACCGCCCCTGGCCAGGGTTG
AACGCCCCTGGGARGGACTCAGGCCCGGETCTGCTGTTGCTGTGAGCGTGGCCACCTCTGCCCTAGRCCAGRAGCTGGGCCT
TCCCCGGCCTAGGAGCAGCCGGGCAGGACCACAGGGCTCCGAGTGACCTCAGGGCTGCCCGACCTGGAGGCCCTCCTGGCG
TCGCGGTGTGACTGACAGCCCAGGAGCGGGGGCTGTTGTARTTGCTGT TT CTCCTTCACACAGAACCTTTTCGGGAAGATG
GCTGACATCCTGGAGARGATCAAGRAGTAAGTCCCGCCCCCCACCC

SEQ ID:30

>STAR30

CCTCCCCTGGAGCCT TCAGAAGGAGCATGGCATAGGAGTCTTGATTTCAGACGT CTGGTCCCCAGAATGATGGGAGAATGA
ATTTCTGTTATT TAAGCCACCCAACCTGTGGTGCT TTGTTATAGCAGCCTCAGGAAACTAACACACTGCACGTGCCCACTA
TTCCCTTTTCCAGTATCTTTCAGGACTTGCTGGCTTCCTTTGTT CTGGCGTACACCCATGCATGGCCCCATTCCCCACTTC
CTARAARCBACARCCCTGACTTAGTCTGTTTGGGCTGCTAGAACAAAATACTATAGACTGGGTGACTTATAAACAACAGAAR
TTCATTTCTCACATTCTGGAGGCTGGGAAGTCCAATATCGAGGCACCATCACATTTGGTCTCTGCTGAGGCCCCCTTCCTA
GCTCCTCACTGTGTCCTTACATGGCAGARAGGGGCAAGGCAGCT CTCTGGGGTCCCTTTTCAAGGCCACAAATCCCATTCAT
TAGGGCTGAT GACTTCATGACTTAATCACCTCCTAATGGCCCCACCTCCTAATCGCATTGGGCGTTAGGATTCAACATAAA
TTTTGGGGGGACACACATATTCAGACCATAGCARACCCCAACRATAAARAACCTTCACTTTAAGGTTCCARATGGACTGGC
AGTTAAATCATGTTCATATTTACATAAAAGRAGGAGTAAGT CAACARATTGATAAACGCGTGGAGATT TGTTCGGATGGAT
GTTCACCARAAT GCTGGCCTTAAAGAGTGAGATGGGAAATGGGARCTATTACATTCTTCTTCATACTTTTTGGTACTGCCT
GCATTGTTAAAAAAARAAAAAAARGAGCACAGAGCATTTT TACAATCAGGARARARACARTGAGGTTATCTTCATTCT GGRA
ARARATGGARAATGARACAGTGGAGTCACATCATGGARAATGCTTATGGTACAATTTCATGTGACATAAARCAATAGAATA
GAGGACCTGTTTTATGACTAAAGCACTGTAAAANTGACAGGCCTGGAAGGAGAGATGARAACCACTCAT ITGTTAAGGTAG
TCAGGTGGCAGGTGATTTCTCTTCTTTTGARAATTTCCATTTICATTATATCGCAGTT TGTGCATTTACTARAACTTTCGG
TTGGTACACATGCATAAATAGATAGATAAATAAGTAGATAGATGATAGATARATAGACGGTAGGTAGATAGATAGATAGAT
ATGAGAAATAAGTCCCCTGTACTTGGCCTTGCAGCCATAACTAGTCATTCCCCTTCCTCTGT CCATTGCTATGCCTGATGG
ACAAGGCAGTCTGTGCCCTCTGGCCCCAATTCCARATGTGCCCTCTGCTCCTGGCTGT TAGTCCCTTTCCACCCCAATACAA
TTGCTCCGAGGTCACTTCTAAGTGTGAAGCCCCCAGATCAGATGGCTTCTTCTIGTGTCCTTACCTTACCCAATTTCTAATT
ATAACTAAAACACAATGAGGCTCTAGTAARATACCATGAGACTTCAGGCCCTCTGTATAACTTCACTCATT TARACCTAAC
AAGGAAAACCTACCATGAATCCGAGGCACAGAGCAGCTAAGGAACTCACCARAGGTCACGCAGCTATTGGTGATGGRACCAT
GAGTCAAGCT TCACAGCCTGTTGGCT CTAGAATAGGGTTTCCCAACCTCAGCACTGTGGACAT TTTCAGGCTGGATAATTC
TCTGTTGTGEGGGGCTGTTCTGTGCCTTGTAGGATATTAGGAGCATCTCTGGCCTCTACCCACTAGACGCAGCAGCACTCC
CATGCCCAGTTGTGACAACAAGCBATGTCTCCCACCAT TGCCRAGTGT CCCCTGGGTGGARATGCACCC

SEQ ID:31

>STAR31

CACCCGCCTTGGCCCCCCAGAGTGCTGGGATTACAAGTGTARACCACCAT TCCTGGCTAGATTTAATTTTTTAARAAATAA
AGAGRAGTAGGAATAGTTCATTTTAGGGAGAGCCCCTTARCTGGGACAGEGGCAGGACAGGGGTGAGGCTTCCCTTANTTC
BAGCTCACCTCAAACCCACCCAGGACTGTGTGTCACATTCTCCAATARAGGAARGGTTGCTGCCCCCGCCTGTGAGTGCTG
CAGTGGAGGGTAGKGGGCCGTGGGCAGAGTGCTTCATGGACTGCTCAT CAAGARAGGCTTCATGACAATCGGCCCAGCTGC
TGTCATCCCACATTCTACTTCCAGCTAGGAGAAGGCGGCTTGCCCACAGTCACCCAGCCGGCAAGTGTCACCCCTGGGTTG
GACCCAGAGCTATGATCCTGCCCAGGGGTCCAGCTGAGRATCAGGCCCACGTT CTAGGCAGAGGGGCTCACCTACTGGGAC
TCCAGTAGCTGTAGTGCATGGAGGCATCATGGCTGCAGCAGCCTGGACCTGGT CTCACACTGGCTGTCCCTGTGGGCAGGC
CATCCTCAATGCCAGGTCAGGCCCAAGCATGTATCCCAGACRATGACAATGGGGTGGAATCCTCTCTTGTCCCAGRAGCCA
CTCCTCACTGTTCTACCTGAGGAAGGCAGGGGCATGGTGGAATCCTGAAGCCTGCTGTGAGGGT CTCCAGCGAACTTGCAL
ATGGTCAGCCCTGCCTTCTCCTCCCTGAACTAGATTGAGCGAGAGCAAGAAGGACATTGAACCAGCACCCARAGRATTTTG
GGGAACGGCCTCTCATCCAGGT CAGGCTCACCTCCTTTTTARAATTTAATTAATTARATTAATTAATTT TTTTTTAGAGACA
GAGTCTTACTGTGTGGCCCAGGCTGTAGTGCAGTGGCACAATCATAGT TCACTGCAGCCTCARACTCCCCACCTCAGCCTC
TGGATTAGCT GAGACTACAGGTGCACCACCACCACACCCAGCTAATATTTT TATTTTTGTAGAGAGAGGGTTTCACCATCT
TGCCCAGGCTGGTCTCAARACTCCTGGGCT CAAGTGATCCCGCCCAGGTCTGAARGCCCCCAGGCTGGCCTCAGACTGTGGS
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GTTTTCCATGCAGCCACCCGAGGGCGCCCCCARGCCAGTTCATCT CGGAGTCCAGGCCTGGCCCTGGGAGACAGAGTGARR
CCAGTGGTTTTTATGAACTTAARCTTAGAGTTTARAAGATTTCTACTCGAT CACT TGTCAAGATGCGCCCTCTCTGGGGAGA
AGGGAACGTGACTGGATTCCCTCACTGTTGTATCTTGAATAAACGCTGCTGCTTCATCCTGTGEGGGECCGTGGCCCTGTCC
CTGTGTGGGTGGGGCCTCTTCCATTTCCCTGACTTAGAAACCACAGTCCACCTAGAACAGGGTTTGAGAGGCTTAGTCAGC
ACTGGGTAGCGTTTTGACTCCAT TCTCGGCTTTCTTCTTTTTCTTTCCAGGAT TTTTGTGCAGAAATGGTTCTTTTGT TGC
CGTGTTAGTCCTCCTTGGAAGGCAGCTCAGAAGGCCCGTGAAATGT CGGGGGACAGGACCCCCAGGGAGGGAACCCCAGGC
TACGCACTTTAGGGTTCGTTCTCCAGGGAGEGCGACCTGACCCCCENATCCGTCGEGNGCGCGNNGNNACNARNNNNTTCCC

SEQ ID:32

>STAR32
GATCACACAGCTTGTATGTGGGAGCTAGGATTGGAACCCCAGAAGTCTGGCCCCAGGTTCATGCTCTCACCCACTGCATAC
AATGGCCTCTCATARATCAATCCAGTATAAAACATTAGARAT CTGCTTTAAAACCATAGAAT TAGTAGCGTAAGTAATARAT
GCAGAGACCATGCAGTGAATGGCATTCCTGGAAAAAGCCCCCAGAAGGAATTTTAAATCAGCTTTCGTCTAATCTTGAGCA
GCTAGTTAGCAAATATGAGAATACAGTTGTTCCCAGATAATGCTTTATGTCTGACCATCTTAAACTGGCGCTGTTTTTCARA
AAACTTAAAAACAAAATCCATGACTCTTTTAATTATAAAAGTGATACATGTCTACT TGGGAGGCTGAGGTGGTGGGAGGAT
GGCTTGAGTTTGAGGCTGCAGTATGCTACTATCATGCCTATARATAGCCGCTGCATTCCAGCTTGGGCARCATACCCAGSGC
CCTATCTCAAAAARATAAAMAGTAATACATCTACATTGAAGARAATTAATTTTATTGGSTTTTTTTGCATTTTTATTATAC
ACAGCACACACAGCACATATGAAAAAATGGGTATGARCTCAGGCAT TCAACTGGAAGRACAGTACTAAATCAATGTCCATG
TAGTCAGCGTGACTGAGGTTGGTTTGTTTTTTCTTTTTTCTTCTCTTCTCTTCTCTTTTCTTTTTTT TTGAGACGGAGCTT
TGCTCTTTTTGCCCAGGCTTGATTGCAATGGCGTGATCTCAG

SEQ ID:33

>STAR33
GCTTTTATCCTCCATTCACAGCTAGCCTGECCCCCAGAGTACCCAATTCTCCCTAAAAAACGGTCATGCTGTATAGATGTG
TGTGGCTTGGTAGTGCTAARGTGGCCACATACAGAGCTCTGACACCARACCTCAGGACCATGTTCATGCCTTCTCACTGAG
TTCTGGCTTGT TCGTGACACATTATGACATTATGATTAT GATGACT TGTGAGAGCCTCAGTCTTCTATAGCACTTT TAGAA
TGCTTTATAAAAACCATGGGGATGTCATTATATTCTAACCTGTTAGCACTTCTGTTCGTAT TACCCAT CACATCCCAACAT
CAATTCTCATATATGCAGGTACCTCTTGTCACGCGCGT CCATGTARGGAGACCACAARACAGGCTTTGTTTGAGCAACAAG
GTTTTTATTT CACCTGGGTGCAGGTGGGCTGAGTCTGARAAGAGAGTCAGTGAAGGGAGACAGGGETGGGTCCACTTTATA
AGATTTGGGTAGGTAGTGGAAAATTACAATCARAGGGGGTTGTTCTCTGGCTGGCCAGGGTGGGGGTCACAAGGTGCTCAG
TGGGAGAGCCTTTGAGCCAGGATGAGCCAGAAGGAATTTCACAAGGTAATGTCATCAGTTAAGGCAGGGACTGGCCATTTT
CACTTCTTTTGTGGTGGAATGTCATCAGTTAAGGCAGGAACCGGCCATT TTCACT TCTTTTGTGATTCTTCACTTGCTTCA
GGCCATCTGGACGTATAGGTGCAGGTCACAGT CACAGGGGATAAGATGGCAATGGCATAGCTTGGGCTCAGAGGCCTGACA
CCTCTGAGARACTAAARGATTATAARAATGATGETCGCT TCTATTGCAAATCTGTGTTTAT TGTCAAGAGGCACTTATTTGT
CAATTAAGAACCCAGTGGTAGAATCGAATGTCCGAATGTARAACAAAATACAAAACCTCTGTGTGTGTGTGTGTGTGAGTG
TGTGTGTATGTGTGTGTGTGTGTATTAGAGAGGARAAGCCTGTAT TTGGAGGTGTGATTCT TAGATTCTAGGTTCTTTCCT
GCCCACCCCATATGCACCCACCCCACARAAGRACAAACARCARATCCCAGGACATCTTAGCGCAACATTTCAGTTTGCATA
TTTTACATATTTACTTTTCTTACATATTARAAAACTGARAATTTTATGAACACGCTARGT TAGATTTTAAATTAAGTTTGT
TTTTACACTGAAAATAATTTAATATTTGTGAAGAATACTAATACAT TGGTATATTTCATTT TCTTAAAATTCTGAACCCCT
CTTCCCTTATTTCCTTT TGACCCGATTGGTGTATTGGTCATGTGACTCATGGATTTGCCTTAAGGCAGGAGG

SEQ ID:34
>STAR34
ACTGGGCACCCTCCTAGGCAGGGGAATGTGAGAACTGCCGCTGCTCTGGGGECTGGGCGCCATGTCACAGCAGGAGGGAGGA
CGGTGTTACACCACGTGGGAAGGACT CAGGGTGGTCAGCCACARAAGCTGCTGGTGATGACCAGGGGCTTGTGTCTTCACTC
TGCAGCCCTAACACCCAGGCTGGGTTCGCTAGGCTCCAT CCTGGGGETGCAGACCCTGAGAGTGATGCCAGTGGGAGCCTC
CCGCCCCTCCCCTTCCTCGAAGGCCCAGGEGTCARACAGT GTAGACTCAGAGGCCTGAGGGCACATGTTTATTTAGCAGAC
ARGGTGGGGCT CCATCAGCGGGEGTGGCCTGGEGAGCAGCTGCAT GGGTGGCACT GTGGGGAGGGTCTCCCAGCTCCCTCAA
TGGTGTTCGEGCTEETGCGGCAGCTGGCGGCACCCTGGACAGAGGTGGATATGAGGETGATGGGTGGGGAAATGGGAGGCA
CCCGAGATGGGGACAGCAGAATAAAGACAGCAGCAGTGCTCGGGGGCAGGEGGAT GAGCARAGGCAGGCCCAAGACCCCCA
GCCCACTGCACCCTGGCCTCCCACAAGCCCCCTCGCAGCCGCCCAGCCACACTCACTGTGCACTCAGCCGTCGATACACTG
GTCTGTTAGGGAGARAGTCCGTCAGRACAGGCAGCTGTGTGTGTGTGTGCGTGTATGAGT GTGTGTGTGTGATCCCTGACT
GCCAGGTCCTCTGCACTGCCCCTGGG

'
SEQ ID:35
>STAR35
CGACTTGGTGATGCGGGCTCTTTTTTGGTTCCATATGAACTTTAARGTAGT CTTTTCCAAT TCTGTGARGARAGTCATTGG
TAGGTTGATGGGGATGGCATTGAATCTGTAAATTACCT TGGGCAGTATGGCCATTTTCACAATGTTGATTCTTCCTATCCA
TGATGATGGAATGTTCTTCCATTAGTTTGTATCCTCTTTTATTTCCTTGAGCAGTGGTTTGTAGTTCTCCTTGARGAGGTC
CTTCACATCCCTTGTAAGTTGGATTCCTAGGTATTTTATTCTCTTTGAAGCARAT TGTGAATGGGAGTNCACTCACGATTT
GGCTCTCTGTTTGTCTGCTGGGTGTATAARNARTGTNGTGATNT TNGTACAT TGATT TNGTATCCNTGAGACTTNGCTGAA
TTTGCTTNATCNGCTTNNGGGAACCTTTTGGGCTGAAACNATGGGATTTTCTARATATACAATCATGTCGTCTGCARACAG
GGRACAATTTGACTTCCTCTTTTCCTAATTGAATACACT TTATCTCCTTCTCCTGCCTARTTGCCCTGGGCAARRCTTCCA
ACACTATGNTNGNAATAGGAGNTGGTGAGAGAGGGCATCCCTGTTCTTGTTGCCAGNTTTTCARAGGGAATGCT TCCAGTT
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TTGGCCCATTCAGTATGATATGGGCTGTGGGTNGTGTCATARATAGCT CTTATNATTTTGARATGTGTCCCATCAATACCT
AATTTATTGARAGT TTTTAGCATGAANGCATNGTTGAATTTGGTCAAAGGCTTTTTCTGCATCTATGGAAATARTCATGTG
GTTTTTGTCTTTGGCTCNTGTTTATATGCTGGATNACATTTATTGAT T TGTGTATATNGAACCCAGCCTNNCATCCCAGGG
ATGAAGCCCARCTTGATCCAAGCTTGGCGCGCNGNCTAGCTCGAGGCAGGCAARRGTATGCARAGCATGCATCTCAATTAGT
CAGCACCCATAGTCCGCCCCTACCTCCGCCCATCCGCCCCTAACTCNGNCCGTTCGCCCATTCTCGCCCATGGCTGACTAA
TNTTTTTANNATCCAAGCGGNGCCGCCCTGCTTGANCAT TCAGAGTNNAGAGNNT TGGAGGCCNAGCCTTGCAARACTCCG
GACNGNTTCTNNGGATTGACCCCNNTTARATATT TGGTTTTTTGTNTTTTCANNGGNGA

SEQ ID:3¢6

>STAR36 .

GATCCCATCCTTAGCCTCAT CGATACCTCCTGCTCACCTGTCAGTGCCTCTGGAGTGTGTGTCTAGCCCAGGCCCATCCCC
TGGAACT CRGGGGACTCAGGACT AGTGGGCATGTACACT TGGCCTCAGGGGACT CAGGATTAGTGAGCCCCACATGTACAC
TTGGCCTCAGTGGACTCAGGACTAGTGAGCCCCACATGTACACT TGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCCACAT
GTACACT TGGCCTCAGGGGACTCAGGATTAGTGAGCCCCACATGTACACT TGGCCTCAGGGGACTCAGGACTAGTGAGCCC
CACATGTACACTTGGCCTCAGGGGACTCAGAACTAGTGAGCCCCACATGTACACTTGGCTTCAGGGGACTCAGGATTAGTG
AGCCCCACATGTACACTTGGACACGTGAACCACATCGATGTGCTGCAGAGCTCAGCCCTCTGCAGATGARATGTGGTCATG
GCATTCCTTCACAGTGGCACCCCTCGTTCCCTCCCCACCTCATCTCCCATTCTTGTCTGTCT TCAGCACCTGCCATGTCCA
GCCGGCAGATTCCACCGCAGCATCTTCTGCAGCACCCCCGACCACACACCTCCCCAGCGCCTGCTTGGCCCTCCAGCCCAG
CTCCCGCCTTTCTTCCTTGGGGAAGCTCCCTGGACAGACACCCCCTCCTCCCAGCCATGGCTTTITCCTGCTCTGCCCCAC
GCGGGACCCTGCCCTGGATGTGCTACAATAGACACATCAGATACAGTCCTTCCT CAGCAGCCGGCAGACCCAGGGTGGACT
GCTCGGGGCCTGCCT GTGAGGTCACACAGGTGTCGTTAACT TGCCATCTCAGCAACTAGT GAATATGGGCAGATGCTACCT
TCCTTCCGGTT CCCTGGTGAGAGGTACTGGTGGATGTCCTGTGT TGCCGGCCACCTTITGTCCCTGGATGCCATTTATTTT
TTTCCACARATATTTCCCAGGTCTCTTCTGTGTGCAAGGTATTAGGGCTGCAGCGGEGECCAGGCCACAGAT CTCTGTCCT
GAGAAGACTTGGATTCTAGTGCAGGAGACTGAAGTGTAT CACACCAATCAGTGTARATTGTTAACTGCCACAAGGAGARAG
GCCAGGAAGGAGTGGGGCATGGTGGTGTTCTAGTGTTACAAGAAGAAGCCAGGGAGGGCT TCCTGGATGAAGTGGCATCTG
ACCTGGGATCTGGAGGAGGAGAAARATGTCCCAAAAGAGCAGAGAGCCCACCCTAGGCTCTGCACCAGGAGGCAACTTGCT
GGGCTTATGGAATT CAGAGGGCAAGTGATARGCAGARAGT CCTTGGGGGECCACARTTAGGATTTCTGT CTTCTARAGGGCC
TCTGCCCTCTGCTGTGTGACCTTGGGCAAGT TACT TCACCTCTAGTGCTTTGGTTGCCTCATCTGTAAAGTGGTGAGGATA
ATGCTATCACACTGGTTGAGAATTGAAGTAATTATTGCT GCAAAGGGCTTATAAGGGTGTCTAATACTAGTACTAGTAGGT
ACTTCATGIGTCTTGACAATTTTAATCATTATTATTTTGTCATCACCGTCACT CTTCCAGEGGACTAATGTCCCTGCTGTT
CTGTCCAAATTARACAT TGTTTATCCCTGTGGGCAT CTGGCGAGGTGGCTAGGAAAGCCTGGAGCTGTTTCCTGTTGACGT
GCCAGACTAGT

SEQ ID:37

>STAR37

ATCTCTCTCTGCCAAAGCAACAGCGGTCCCTGCCCCAACCAGACTACCCCACT CAGTGGGGTTACGGATGCTGCTCCAGCA
TCCTAACACTGCCCAGCTGGTGCCIGCCTGTGCTCACCCACAACCCCCAGGCCGGCCTTCCCTGCAGCCTGGGCTTGGCCA
CCTTGGCCTGATTGAGCACTGAGGCCTCCTGGGCACCCAGCCCCATCACTGCACCTGCTGCTTCCAGCCCCACCCCACCGG
CTCAGGGGTTCTTCCCAGCGGCGCTGAT CATGAAGTCAACATGCACGCAAGT CGTCT CAGGAAACTTTTTAATGAAAGTGT
CGGCCACGGTGGTGTGTAGGTGGCTGAGCTCAGATTGCAGCTGCTAAGACACCAGCCACTTACCAAGAGAAAGCCAGGCTG
CTTCARACCCAGGGCCGGAGGCAAAAMAGCATCACTTCCAGCCGGGGAGT CTGGAAGCCACGCCTTGTGGGAGGTCACACT
GGCATCTAGGCCTTCGCCTGCACTGCAGARAGGAGAGCCGGGTCCCCCTCCTGGAGAACGCTGCGTTCCCCAGCCCCACALC
GGCTTITGCCACCACACAGGCTGTTGAGGCAGGAGGCGGGTAAGACGTAGCTGTAGACCCARAGCARCCACCAGCCCTGGGA
CCCTGCGGGAGAGGAGCACT TTTAGAACAT GGARARATGTGGTCATCCCAT CATTAGACAGCACACATCCTACATAARTAA
AAAGTCGTATGGGGRAAGGAGGTTGGGGAGGGAATARAAAAT TGGCACAGACAT TGATAGACTGGTT TCCAGTTTCAAGGTA
ACAGATGCACATCATGAGACCAGAGGAGGCAGAGACAAGGGCTGAATT TGGCTTTTCTAAGCAACATGTGTTCCTGCGCAG
GGCTGAATGGTCGCT GAGACAGAGATGGAAGCCAGGACAAGGGAGCCCACCGGGCCCAGATAGGTACAGAGAGCAGAGGCT
CCTGTTCTGTCCTCGCCACCCATGAGGGTGACACTGCT TGTARATGGTGGCTGTGCTCT CCCAGCAAGARARRAGCACAAC
TARATCCACACTGCACACAGACGCAGACAGARAGCCTTCAAGTGGCT CTGTTTTCTGCTCCCTGCCTTGCCAGGTCCACAR
GCAGAGAGGAGTGTCAGGCACATGGCCCCGCTGTCAGGCTCCCCAGTGAGCT GTAGGCTCAGCAGGAGCTGCCCACTGACA
CACAGGGGACACCCACTCCTGCCACCTTGGGAGCGGTTGCCAGACAGAGCCGCACTGGGTGCTGGTGTCATCCAGGGACCC
CACACACTTCCTTAAATGTGATCCT

SEQ ID:38 !

>STAR38
GATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAGCTTTCCCTTCAAATACTTTGCAACCAGGTAGAGAATTTTGGAGTGAARGGTTTT
GTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATATGCATCTTCTTT TGAAARTGTTAAAGTARATTACCTCTCTTTTCAGATACTGIC
TTCATGCGAACTTGGTATCCTGTTTCCAT CCCAGCCTTCTATAACCCAGTAACATCTTTT TTGARACCAGTGGGTGAGAAA
GACACCTGGTCAGGAACGCGGACCACAGGACAACT CAGGCT CACCCACGGCATCAGACTAAAGGCARACAAGGACTCTGTA
TAARGTACCGGTGGCATGTGTATNAGTGGAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGTCACACAGACACTTTTCTATAL
TTTCTTAAGTGCTTTGRATGTTCARGTAGAAARGTCTAACAT TAAATTTGATTGARCAATTGTATATTCATGGRATATTTTG
GAACGGAATACCAARAAATGGCAATAGTGGTTCTTTCTGGATGGAAGACARACT TTTCTTGT TTAARATAAATTTTATTTT
ATATATTTGAGGTTGACCACATGACCTTAAGGATACATATAGACAGTARACTGGTTACTACAGTGARGCAAATTAACATAT
CTACCATCGTACATAGTTACATTTTTTTGTGTGACAGGAACAGCTAARATCTACGTATTTAACARRAATCCTARAGACAAT
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ACATTTTTATTAACTATAGCCCTCATGATGTACATTAGATCGTGTGGTTGTTTCTTCCGTCCCCGCCACGCCTTCCTCCTG
GGATGGGGATTCATTCCCTAGCAGGTGTCGGAGAACT GGCGCCCTTGCAGGG TAGGTGCCCCGGAGCCTGAGGCGGGNACT
TTAANATCAGACGCTTGGGGGCCGGCTGGGAARAACT GGCGGARAATATTATARCTGNACTCTCAATGCCAGCTGTTGTAG
ARGCTCCTGGGACAAGCCGTGGAAGTCCCCTCAGGAGGCTTCCGCGATGT CCTAGGTGGCTGCTCCGCCCGCCACGGTCAT
TTCCATTGACT CACACGCGCCGCCTGGAGGAGGAGGCTGCGCTGGACACGCCGETGGCGCCTTTGCCTGGGGGAGCGCAGC
CTGGAGCTCTGGCGGCAGCGCTGGGAGCGGEGCCTCEGAGGCTGEGCCTGGGGACCCAAGGTTGGGCGGGGCGCAGGAGGT
GGGCTCAGGGTTCTCCAGAGAATCCCCATGAGCTGACCCGCAGGGCGGCCEGGCCAGTAGGCACCGGGCCCCCGCGETGAC
CTGCGGACCCGARGCTGGAGCAGCCACTGCAAATGCTGCGCTGACCCCAAATGCTGTGTCCTTTARATGTTTTAATTAAGA
ATAATTAATAGGTCCGGGTGTGGAGGCTCAAGCCT TAATCCCCAGCACCTGGCGAGGCCGAGGAGGGA

SEQ ID:39

>STAR39
TCACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCGGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCATGACA
CCGCACCTGGCTAGTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACTATGTTGGCCAGGTTGGTCTCGAACTCCTGACCTT
GTGATCCGCCCACCTCGGCCTCCCARAGTGCTGGGATTACAGAGTGAGCCACTGCCGCCTGGCCTGCACCCCTTACTATTAT
ATGCTTTGCATTTTCTTTTAGATTTGRAGARCCTCATTATAARCTCTAGCACTAATCTTATGT CAGTTARATGCATAGCAA
ATATCTCCTGACGTGGGAGAATATATATTTGCAAGTCT TCTTGTGAACATATGTTTTCAGTTCTAGGGAGCCAGACGCCTA
TGAGTGAAAAGCCTAGTCATCGTGGAGAAGTGCATTCAACT TTGTAAGAARACTGCCARACCTTTATTCATAATGGTTGTAT
ARATTTTACATTACCACCAATAATGTATGAGAGTTCCAGTTGCTTCACATCCTCACCAGCATTITGTTTTGTCTGTCTTTT
TTCCTTTGGTTATTCTAGTGGGCATAAGATATAATAGTATCCCTTGTGGTTTAATGTARATTCCACTGAAGACTAATAACA
TTTGCATATTTCTAATTAATAAGCCTTTTTAAGTGACTTTTCAAGTCTTTGCTCATT TTTATTAGATATTTGCCTTCTTAT
TATTGATTTGAAAGAAT TATATTTATATGCTTATATTCTGGTTATARGCCCTTTGTCATTATTTTCCAARACRATATTTGG
TTGTTTCTGTACTACTTTCCTTGCTCCTTTGAATTGACTTGGTGCCTTGGCCAARAATCAATTGACCACATACATGTGGGT
GCATCTCCAGACTACCACATTCCGTTTATCTATTTGTCTCTCCTTGTGT CAATAACACTCTGTCTTGATAATGGTARGTTT
TGAGATCAGGTTGTGTAAGTCCTCCTAATTTTTCCTGGGTTTTCAATAT TGCTTTGCTTTT TAAAAATTTTGTATTTTCAT
TTACATTTTAARATAAACTTGTTAGTGGGAT TT TGAT TGGCATTGCACTGAACTCGTGGATCAATT TGGGGAGATTGGACA
TTCTTATATATGGATCCCGTGGTCATCAACTTTAAGAACTCTTTCTCATCCATTAGTAACTCAATCTAGGTTCAGATGCTA
CTCGTTTTCTGCTCAGT CTGTGTCTGAGCCCCTTATGCTCT TCATTTTGTCATCCAATTAACCTCAGCTTTGCATCAATAC
TATTTCTTGCTTTGGTGCCTGT TACCTCTCCTCTAAT CACCAATCCACAACTTACCTCCARATTCAGGGCTTGTCTCATTC
TTCCCAGGAGGAGTGCTGCTCAGTCTATCTACTTAGTATTATAATTTCTCTGGCTTGGTATCAAGGCACTCCCATTTCCGG
CTTCCATGAGATGTCTCAGAGGGCATGCTGCCCGGTGTAGCTGCATGGTCAAGCTTCTTCATATCTCTTGCCTCATCACTT
ARACTCACTATTTTGTACTCCTGCTTCAGCTATAGGGAGCTACTGTTAGTTTCTTGAAGACATATGCTCTCTCTCTCTCTC
ACATCTGGACCTGAGCACATCCTGTTACTGCTGCT TGAAACAATGTGATCCCCAGGCACACACCATTAGCTTAGAAGCCTC
CCCTGATTCTTCAAGGCTGGTTGAGTCCCTTCTCTGTGCTCTCATGACAACAGTTGGCAATTCCTCGTTGCAGCACCTAGC
CCATGATGCTCTTTGGAGGCAGAGACTGAGTCTTTCTCACTATTGAATTT CCAGCATTCATCACAGAGCCTGGCATATATA
AAGCCCTCCATCATATGTATTAAGTGAATGGATAAATGARAAAARGTTATATATATGTACATATATGTGTATATATGTATA
TGTATATATGTGTATATATGTGTGTATATGTGTGTGTATATATGTACATATATATGTATCTATGTACATATATGTATATAT
GTATATATATGTGTGTGTATATGTGT GTGTGTATGTATATATAT TACAATGAAATACTAT TCAGCCTTAAAAAGGCAGGGA
ATCCTGTCATTTAACACAATATGGATARACCTAGAGGACTCTAAAGGCARATACCACATGTTCTCACTCACAARATCTAAR
CAAGTTGAACTCCTACAAGTAGAGAGTAGGATGATGGTTACCAAGGGCTGGGGGACGGEAGAGGATGGGGAAAGCATAGCT
GTCCATCAAAGGGTAGAAAGTTTCATTTAGACAAGAGGAATCAGCTT TAGTGATCTATTTCAC

SEQ ID:40

>STAR40D

GCTGTGATTCAAACTGT CAGCGAGATAAGGCAGCAGATCAAGARARGCACT CCGGGCTCCAGARGGAGCCTTCCAGGCCAGC
TTTGAGCATAARGCTGCTGATGAGCAGTGAGTGTCTTGAGTAGTGT TCAGGGCAGCATGTTACCATTCATGCTTGACTTCTA
GCCAGIGTGACGAGAGGCTGGAGTCAGETCTCTAGAGAGTTGAGCAGCTCCAGCCTTAGATCTCCCAGTCTTATGCGGTGT
GCCCATTCGCTTTGTGTCTGCAGTCCCCTGGCCACACCCAGTRACAGTTCTGGGATCTATGGGAGTAGCTTCCTTAGTGAG
CTTTCCCTTCARAATACTTTGCAACCAGGTAGAGAATT T TGGAGTGAAGGTTTTGTTCTTCGTTTCTTCACAATATGGATAT
GCATCTTCTTTTGAAAATGTTARAGTARATTACCTCTCTTTTCAGATACTGTCTTCATGCGAACTTGGTATCCTGTTTCCA
TCCCAGCCTTCTATAACCCAGTARCATCTTTTTTGAAACCAGTGGGTGAGRARGACACCTGGTCAGGAACGCGGACCACAG
GACAACTCAGGCTCACCCACGGCATCAGACTAAAGGCANACAAGGACTCTGTATAAAGTACCGGTGGCATGTGTATTAGTG
GAGATGCAGCCTGTGCTCTGCAGACAGGGAGT CACACAGACACTTTTCTATAATTTCTTARGTGCTTTGAATGTTCAAGTA
GAAAGTCTAACATIAAATTTGATTGAACAAT TGTATATTCATGGAATAT TTTGGAACGGAATACCARRAARTGGCAATAGT
GGTTCTTTCTGGATGGAAGACAAACTTTTCTTGTTTARRATAAATTTTAT TTTATATATT TGAGGTTGACCACATGACCTT
AAGGATACATATAGACAGTARACTGGTTACTACAGTGAAGCAARTTAACATATCTACCATCGTACATAGTTACATTTTTTT
GTGTGACAGGRACAGCTAARATCTACGTATTTAACAARAATCCTARAGACAATACATTTTTATTAACTATAGCCCTCATGA
TGTACATTAGATCTCTAA

SEQ ID:41

>STAR41
TGCTCTTGTTGCCCAGGCTGCAGTGCAATGGCGCTGTCTCGGCTCATCGCAACCTCCGCCTCCCAGATTCAAGTGATTCTC
CTGCCTCACCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACCAGTAT GCAGCAACACGCCCGGCTAATTTTGTATTTGTAATAGAGACGGG
GTTTCITCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCARATTCCTGCCCTCAGGTGATCTGCCCACCTTGGCCTCCCARAGTGCTGGGAT
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TACAGGCATGAGCCACTGTGCCCGGCCTGGGCTGGGGCTTTTARGGGGACTGGAGGGTGAGGGGCTGGAARATTGGGAGAG
TTGATTGGTGGGGCAAGGGGGAT GTAATCAT CAGGGTGTACARACTGCACTCTTGGTTTAGT CAGCTCCTCGTGGGGTCCT
TCGGAGCAGCTCAGTCAGTAGCTCCATCAGTATACAGGACCCAARGGAATATCTCARAGGGAAAACAGCATTTCCTAAGGT
TCAAGTTGTGATCTACGGAGCAGTTAGGGGAACTACAAT CTTGTGACAGGGTCTACATGCTTCTGAGGCAARTGAGACACCA
AGCAGCTACGAGGAAGCAGT CAGAGAGCACGCCGACCTAGTGACTGATGCTGATGTGCTGCGAGCTGGGTTCATTTTCATT
TCTCCCCTCCCCCTGCCCTCATTAAT TTTGTAAAGTTTATAGGGAACATTTCACCCACTCTGCTGTGGAT CCCTGTCACTT
ACGGAGTCTGTCATCTTGGCTGTATGGGCTGTGGCCTCTGCGGTGCCCAT T CTCAGGAGGTGTGAGACCCATGAGGACCGG
AGGTGGACAAGGCTAGAGACCACACCCCCCCGCTCCATCCAATCATGTTTTCCTGGGTGCTTGGTITCTATGCAGGCTGCA
TGTCCTTAGTCCCTGCATGGGAACAGCTCCTGTGGTGAGCAGGCCCCTGAGGARGGCCT TGAGCGGGAATGGAGCCTAGGC
TTAGGCTGCCTGGTAAGAGCTGGAGGGARCCAGCCGAGGCTTGTGCTACTTTTTTTTCCAGAATGARATACGTGACTGATG
TTGGTGTCCTGCAGCGCCACGTTTCCCGCCACAACCACCGGAACGAGGATGAGGAGAACACACT CTCCGTGGACTGCACAC
G

SEQ ID:42

>STARA4Z
AAGGGTGAGATCACTAGGGAGGGAGGAAGGAGCTATAARAGAARGAGGTCACTCATCACATCTTACACACTTTTTAAAACC
TTGGTTTTTTAATGTCCGTGTTCCTCATTAGCAGTAAGCCCTGTGGAAGCAGGAGTCTTTCTCATTGACCACCATGACAAG
ACCCTATTTATGAAACATAATAGACACRCAAATGTTTATCGGATATT TATTGAAATATAGGAATTTTTCCCCTCACACCTC
ATGACCACATTCTGGTACATTGTATGARTGAATATACCATAATT TTACCTATGGCTGTATATT TAGGT CTTTTCGTGCAGG
CTATAARAATATGTATGGGCCGGTCACAGTGACTTACGCCCGTAGT CCCAGAACT TTGGGAGGCCGAGGCGGGTGGATCAC
CTGAGGTCGGGAGTTCAAAACCAGCCTGACCAACATGGAGARACCCCGTCT CTGCTAAARATACAAARATTARCTGGACAC
GGTGGCGTATGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAAGCTGAGGCAGGAGAACTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGTGGT
GAGT CGAGAT TGCGCCATTGCACTCCAGCCT GGGCAACAAGAGCGAAATT CCATCTCAARAARAAGARAARAGTATGACTG
TATTTAGAGTAGTATGTGGATTTGAAAAAT TAATAAGTGTTGCCAACTTACCTTAGGGTTTATACCATTTATGAGGGTGTC
GGTTTC

SEQ TID:43

>STAR43
CAAATAGATCTACACAAAACARGATAATGTCTGCCCATTTTTCCARAGATAATGTGGTGARGTGGGTAGAGAGAAATGCAT
CCATTCTCCCCACCCARCCTCTGCTRAATTGTCCATGTCACAGTACT GAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCAGAATG
TGCACCARGCACCTCTTGTCTCAATT TGCAGTCTAGGCCCTGCTAT T TCGATGGTGTGAAGGCTTGCACCTGGCATGGAAGG
TCCGTTTTGTACTTCTTGCT TTAGCAGTTCARAGAGCAGGGAGAGCTGCGAGGECCTCTGCAGCTTCAGATGGATGTGGTC
AGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGTGGTCCATTATCT CCAGCCCCCCTGCGGTGTTGCTGTTTGCT TGGCTTGTCTGGCTCTC
CATGCCTTGTTGGCTCCARAATGTCATCATGCTGCACCCCAGGAAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTTTGGGC
TATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATTCCCTAGGTAAGACCCAGAAGACACAGGAGGTAGT TGCTTTGGGAGAGT TTGGACC
TATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTATCTTCTCT TTCATTTGGT GAGACTGTTAGCT CTGGCCGCGGACTGAATTCCACA
CAGCTCACTTGGGAAAACTTTATTCCAAAACATAGTCACATTGARCATTGTGGAGAATGAGGGACAGAGAAGAGGCCCTAG
ATTTGTACAT CTGGGTGTTATGT CTATARATAGAATGCTTTGGTGGTCAACTAGACTTGT TCATGTTGACATTTAGTCTTG
CCTTTTCGGTGGTGATTTRAAAAATTATGTATATCTTGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTTCATCTGGCTT
TTTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGTTATGGGCAGCCTTGARGCTCAGTAGCTAATGAAGAGGTAT CCTCACT CCCTCCAGAG
AGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCAGCACCT TGAAAT GAGTTTAAACTTGTTTAT TTTTABAACATTCTTGG
TTATGAATGTGCCTATATTGAATTACTGARCAARCCTTATGGTTGTGAAGAAT TGATTTGGTGCTAAGGTGTATAAATTTCA
GGACCAGTGTCTCTGAAGAGT TCATTTAGCATGAAGTCAGCCTGTGGCAGGT TGGGTGGAGCCAGGGAACAATGGAGAAGC
TTTCATGGGTGG

SEQ ID:44

>STAR44

TGAGTTGGGGTCCTAARGCCAGAAGT TARCTATGCTTTCATATATTCTTGCAAGTAGAAGTACAGTGTTGGTGTARATTCCC
CTTAGATGGATAGCTAAGCCCAGAGGARATAATGGTAATTGGAARCCATATGACCGTATGCAATTCATGTGCATATTTATAT
CAAGAARAGAACATTATAGGTCGGGTGAGACCCTATTTTGTTCTGACAATGTCAT CTGTATTTACATGTCTGTTT CGGGAG
TTTGGATGTCAAGGGATTCTGTGCTGGATTGTAAAGCATGTGCTTCTGCT TGATGTAGCTACT CAATTTTGTATTCTTGAC
TAATAAAGTCATAARACATAATTCARCCTCTGTGTGCGTGCTCTCCTTCCAT TARTTTATACTTTAGCAARAAGTATTGAAT
GTGTGTGTTATGTARCAATTTCCTATARATTATAT TARATGATTTATTAGCT TTATTCAATRARGTTT TARGTGTTTTCTT
CTATGACTACATTATTTGTTAACAAGAAATTTCTTTAACTGARAACTTCAAGGARGACTATCTGGGTAACTCTTTCARARA
GAATTGTCCCTGTAT TTTGGGATTGAATATATTAATTTCTTGTACTGTTTTAACAGCACATAAT TTTACARGACAAGCCAC
TTTTTCARAGCCTGCTTCTCCTCCCATTTTCCCTAT CTCTGTGATTGACACCTCCARCCCCTGTAGCCTGCCTCTGCTCTC
TCTTAACCAGTCCTACTGATACTACTTCCTAAGTATTTTTCAGCCCTGTCCTTCCTCTCCATCAT GATGGATTCACTTCCA
GTTGAAATCCTTATGGTACCCTCCCTGGATTATGGCAGTAAT CAGAGAGCTGGT CTCCT TAACTCAGGATTCACTTCTTCT
CATCTGTTGTTCACAGTGACATCAGAARGATATTTTAAAATGATGAACTAGAATTAATTATATARAACACACRTACACACA
TAAATAATACTTAAATTTTTCAATGATGTTCCAATTATGTAARATATAATATAGGAGGCACTTTATGTTCTGGCCTCAATC
TTTCAATTCARACTTATCTCCTGCCACTATCTCCTTTGAARCATTGTAT T CCAGCTACT TTAGAATARTAATAARTACATAAT
ATTCATAGAGCCCTTCCTGGGTTCCTATCACCGTACARAATACTTCACATATARCATT TAATCTTTGACARCTTTATTAGG
CATGCACAATTATTATCTATCTATATATCTATATCTATATATATARRATCTATATTTTATAGATARGAARRTAGAGGGTAA
AAACTTGCCAAARTTACAARGCTTAGAAGTGTAGCAGTTGGGATTTGART CTAGGCAT CCTGCCTCTATAGTCTACAGTGG
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CTTTCTTGTGCCARARGCCTTGCAGT TCCCTAGACTTAACATT TCTCAARATCTGTGTCTTTCACATGCTCTTCCAATTGT
CTGGARAATCTTTCCCAACCTCAGTCTAACTGTGGTACTCATGTTCACCCCACARGAATTGACTCCATCTGTCCCCTCTCC
ATGAAAATTTCTTTGAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTG

SEQ ID:45

>STAR4S .
CACGCCCCAGCGTGCCCTGGACTACTGCTCCGCAGGACTCCTGTTCTGCTGCACCCTGGACTACGGCACCAGAGGACCCAG
CTCCCGCCGGCCTGAGCTATGGCACCAGAGGACCCAGCTCCCGGCAGCCTGGACTATGGCACCAGAGGACCCAGCCCCCCG
CTTCCTGGGCTAAGGCACAGTAGGACCCTGCCTCATCEGTGTACTCCTGCT CAGGAGGACCCTCGCAGGGCGGCGCACTGGA
CTBAGCTACTGAAGGAGCCCCACCCCTGCCTAACCCTGGACTAAGGCACTGGAGAACTCTTGCTCCGCAGAGCCACGGALT
CTTGCACARGARGAACCTCAGCCCAGCCGTGCCCTGGACTGTGGCACAGTAGGGCCCACACCACGCCATGGACTCCTGTATT
GGAGGAAGAGTAGTGATAAATGTCCAGGTTTACAACTTGAARAGTAGCAATCAATGTGCCACAATAGATGGATGTGATGTA
AARATTATAAATGATGARAACATTATGTGTRATTGCCTAGCCAGAACAGTTACRCAAGACARAGACGTARRAGAAATCCACA
TAGGGAAGGAAGAGGTAAGATTGTTTCTGTTTTTTGARAATATAATCTTAAGATAGAGAAARATCTTAAAGATTCCACCARAL
ATAAATGGTTATAGCTGATGAAGAARTTCAATARAGTTAATAGTTACAARATCAACATACARATATCATTATTGTTTCTAT
TAACTAATGACAAACTATTACCTGAARAATAAAGGCAATTCAATT TATAATAGAATCAAAACAGATATATAAATATATARA
AGACAGGAGTARATTTAATCAAAACCATAAAAGATTTACATACTGAARACTATAGCACATTGATGAAAAARATTAARATGG
CATAARTAAATGGAGAAACATCCTTCATTGATGGATTCAAARATTAGTATTGTAAAAGTGT CAATGCTACCCARAGCAATC
TACAGATTARATGCAACCACTATCARATTCCAATGTCATTCTTCACAGAAATAGAARAATTACTGCTARAATTTGTATGGA
ACCACAARAGACCTGGACCAACCAAARGCAATCTTGAACAAAAAGBRACARAAGCTGGAGGCATCAGACTACCTGACTCCARAC
TCTATTACAAAGCTATAGGAAT TAAARCAGCATAGCAATGGCATARAAACAGACATGTAARACAGTACARAGGGATATAGA
ACCTGTARATAAATCCGTGTGTCTGTGGTCAATTGATTTTTTGATARAATAACTAARAATACACAGTGAAGAAAGAARATT
ATTTTCAATARATGGTGTAGARCAAARCTGACTATCCACATACAGAAGAATARAATTTGACTTTTATTTTGCTCTT TATACA
AGCATCAAATCAARATTAAAGTTTAAATGTAAAACTACTACAAGGAAATATAGAAGGAGACTGTATGACATTGGCCTGAGC
TATGATTTTCTGTAGATTATTCCAAMAGGCAACAAAAGCAAAACACACAAATGAGACTGCATAAAACTTAAARCTTTTCCA
CAGGAAAAGAAGCAATGATAGAATTAAGAGAACCCACAAATGGGATAATATTTT TAAACCATACATCAGGTAAGGGGCTCA
TATAATAATATATAAGCAACTCAACCTACTCAAAAATAAGAAAAARAACTATGCTTATTAAAARATAAGCAARGAATCAGAA
TAGACATTTCCTACATCATACAAAAGGCCAACCAGGTACATGARARAATCATARACATTCCTAATTATCAGAGARGTGCARA
ATCAATGCCACAATGAGATATCACCTCACACATTTTACTAGGGCTAT TATAARAAAAGATGGAAGATAAGTGTTGGTGAGG
ATGTGGAGAARARGARAACCCTGTACACTGTTGGTAGGAATGGAAAT TAGTACAGCCATCTTGGAARACAGTACGAAGCTTT
CTCAAGAAATTATARATTTATTTACCCTATGATCCAT

SEQ ID:4¢

>STAR46

ATTGTTTTTCTCGCCCTTCTGCATTTTCTGCARATTCTGTTGAATCAT TGCAGTTACTTAGGTTTGCTTCGTCTCCCCCAT
TACAAACTACTTACTGGGTTTT TCAACCCTAGTTCCCTCATTTTTATGATTTATGCTCATTTCTTTGTACACTTCGTCTTG
CTCCATCTCCCAACTCATGGCCCCTGGCTTTGGAT TATTGTTTTGGTCTTTTAT TTTTTGT CTTCTT CTACCTCAACACTT
ATCTTCCTCTCCCAGTCTCCGGTACCCTATCACCARGGTTGTCATTAACCTTTCATATTATTCCTCATTATCCATGTATTC
ATTTGCARAATAAGCGTATATTAACAAARATCACAGGTTTATGGAGATATAATT CACATACCTTAAARTTCAGGCTTTTAAAG
TGTACCTTTCATGTGGTTTTTGGTATATTCACARAGTTATGCATTGATCACCACCATCTGATTCCATAACATGTTCAATAC
CTCAARAAGAAGTCTGTACTCATTAGTAGTCATTTCACAT TCACCACTCCCTCTGGCTCTGGGCAGTCACTGATCTTTGTG
TCTCTATGGATTTGCCTAGTICTAGGTATTTTTATGTAAATGGCATCATACAACATGTGACCTTTTGTTTGGCTTTTTTCAT
TTAGCAAAATGTTATCAAGGTCTGTCCCTGTTGTAGCATGTAT TAGCACT TCAT TTCTTATATGCTGAATGATATACTTTA
TTTGTCCATCAGTTGTTCATGCTTTAT TTGTCCATCAGT TGATGAACATTTGCGTTTTTGCCACTTTGGGCTAT TARGAAT
ARTGCTACTGTGAACAAGTGTGTACAAGTTCCTCTACAAAT TTTTGTGTGGACATATCCTTTCAGTT CTCTCAGGTGTATA
TCTGGGAATTGAARTTGCTGGGT CGTGTAGTAGCTATGTTAAACACT T TGAGAAACTGCTATAATGTTCTCCAGAGCTGTAC
CATTTTAAATTCTGTGTATGAGGATTCCACGTTCTCCACTTCCTCACCAGTGTATGGATTTGGGGGTATACT TTTTAAAAL
GTGGGATTAGGCTGGGCACAGTGGCTCACARCCTGTAATCCCAACACT TCAGGARGCTGAGGTGGGAGGATCACTTGAGCCT
AGTAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACATAGGGAGACCCTGTCTCTACAAAAAATAATTTARAATARATTAGCTGGGCGTTG
TGGCACACACCTGTAGTCCCAGCTACATGGGAGGCTGAGGTGGAAGGATTCCCTGAGCCCAGAAGTTTGAGGTTGCAGTGA
GCCATGATGGCAGCACTATACTGTAGCCTGGGTGTCAGAGCAAGACTCCGTTTCAGGGAAGARAAAAAAARGTGGGATGAT
ATTTTTGACACTTTTCTTCTTGTTTTCTTAATTTCATACTTCTGGARATTCCATTAAATTAGCTGGTACCACTCTAACTCA
TTGTGTTTCATGGCTGCATAGTAATATTGCATAATATAAATATACCATTCATTCATCAAAGTTAGCAGATATTGACTGTTA
GGTGCCAGGCACTECTCTAAGCGTTARAGAAAARCACACAAAANCTT TTGCATTCTTAGAGTTTATTTTCCRATGGAGGGG
GTGGAGGGAGGTAAGAATTTAGGAAATARATTAATTACATATATAGCATAGGGT TTCACCAGTGAGTGCAGCTTGAATCGT
TGGCAGCTTTCTTAGTAGTATAAATACAGTACTAAAGATGARATTACTCTARATGGTGTTACT TARATTACT GGAATAGST
ATTACTATTAGTCACTTTGCAGGTGARAGTGGAAACACCATCGTAAAATGTAAAATAGGARACAGCTGGTTAATGTT

SEQ ID:47

>3TAR47
ATCATTAGTCATTAGGGAAATGCARATGAAAAACACAARGCAGCCACCAATATACACCTACTAGGATGATTTARAAGGAARAT
AAGTGTGAAGAAGGACGTAARGAAATTGTARCCCTGATACAT TGATGGTAGARAARTGGATAARAGTTGCAGCCACTGTGARAA
ACAGTCTGCAGTGGCTCAGARAGGTTAARATATAGAACCCCTGTTGGACCCAGGAACTCTACT CTTAGGCACCCCARAGAATA
GAGRACAGAAATCAARCAGATGTTTGTATACTARTGTTTGTAGCATCACTTTTCACAGGAGCCAAARGGTGGARATARTCC
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AACCATCAGTGAACRAATGAATGTAATAARRAGCAAGGTGGTCTGCATGCAATGCTACATCATCCATCTGTAARARACGAAC
ATCATTTTGATAGATGATACAACATGGGTGGACATTGAGAACATTATGCT TAGTGAAATAAGCCAGACACAARAGGRATAT
ATTGTATAATTGTAATTACATGAAGTGCCTAGAATAGTCAARTTCATACAAGAGAAAGTGGGATAGGAATCACCATGGGCT
GGAAATAGCGGGAAGGTGCTATACTGCTTATTGTGGACAAGGTTTCGTAAGAAAT CATCAARAT TGTGGGTGTAGATAGTG
GTGTTGGTTATGCAACCCTGTGAATATATTGAATGCCATGEGAGTGCACACT TTGGTTARAAGGT TCARATGATAAATATTG
TGTTATATATATTTCCCCACGATAGAARRCACGCACAGCCAAGCCCACATGCCAGT CTTGTTAGCTGCCTTCCTTTACCTT
CAAGAGTGGGCTGAAGCTTGTCCAATCTTTCAAGGTTGCTGAAGACTGTAT GATGGAAGT CATCTGCAT TGGGAAAGARAT
TAATGGAGAGAGGAGAAAACTTGAGAAT CCACACTACTCACCCTGCAGGGCCARGAACTCTGTCTCCCATGCTTTGCTGTC
CTGTCTCAGTATTTCCTGTGACCACCTCCTTTTTCAACTGAAGACT TTGTACCTGAAGGGGTTCCCAGGTTTTTCACCTCG
GCCCTTGTCAGGACTGATCCTCTCAACTA

SEQ ID:48

>STAR48

ATCATGTATTTGTTTTCTGAAT TAATTCTTAGATACATTAATGTTTTATGT TACCATGRAATGTGATATTATAATATAATAT
TTTTAATTGGTTGCTACTGTTTATAAGARTTTCATTTTCTGTTTACTTTGCCTTCATAT CTGARAACCTTGCTGATTTGAT
TAGTGCATCCACAARATTTTCTTGGATTTTCTATGGGTAATTACAAAT CTCCACACAATGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCA
CACCACTGTACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACACCATCTCACAAAARCACATAAACARACAABRCAGARACTCCACAC
AATGACRACGTATGTGCTTTCTTTTTTTCTTCCTCTTTCTATAATATTTCTTTGT CCTATCT TAACTGAACTGGCCAGARA
CCCCAGGACAATGATAAATACGAGCAGTGTCAACAGACATCTCATTCCCTTTCCTAGCTTTTATAAARATARCCGATTATGC
TTCAACATTACATATGGTGGTGTCGATGGTTTTGTTATAGATAAGCTTAT CAGGT TAAGAARATTTGTCTGCGTTTCCTAGT
TTGGTATAARGATTTTAATAT ARATGAATGTTGTATTTTATCATCTTATTTTTT TCCTACATCTGCTAAGGTAATCCTGTG
TTTTCCCCTTTTCAATCTCCTAATGTGGTGAATGACATTARAATACCTTCTATTGTTARARTATTCTTGCAACGCTGTATA
GAACCAATGCCTTTATTCTGTATTGCTGATGGATTTTTGAAARATATGTAGGTGGACTTAGTTTTCTAAGGGGAATAGAAT
TTCTAATATATTTAARATATT T TGCATGTATGTTCTGAAGGACATTGGTGTGTCATTTCTATACCAT CTGGCTACTAGAGG
AGCCGACTGAAAGTCACACTGCCGGAGGAGGGGAGAGGTGCTCTTCCGTTTCTGGTGTCTGTAGCCATCTCCAGTGGTAGC
TGCAGTGATAATAATGCTGCAGTGCCGACAGTTCTGGAAGGAGCAACAACAGTGATTTCAGCAGCAGCAGTATTGCGGGAT
CCCCACGATGGAGCAAGGGRAATAATTCTGGARGCAATGACAATAT CAGCTGTGGCTATAGCAGCTGAGATGTGAGTTCTC
ACGGTGGCAGCTTCAAGGACAGTAGTGATGGTCCAATGGCGCCCAGACCTAGAAATGCACATTTCCTCAGCACCGGCTCCA
GATGCTGAGCTTGGACAGCTGACGCCT

SEQ ID:4%

>STAR4S
AAACCAGAAACCCABRAACAATGGGAGTGACATGCTAAAACCAGAAACCCARMACAATGGGAGGGTCCTGCTARACCAGAAR
CCCAAAACAATGGGAGTGAAGTGCTAAARACCAGAAACCCAAAACAATGEGAGTGT CCTGCTACACCAGAAACCCAAAACGA
TGGGAGTGACGTGATAAAACCAGACACCCAMAACAATGGGAGTGACGTGCTAAACCAGAAACCCAAAACAATGGGAGTGAC
GTGCTAAAACCTGGAAACCTAAAACAATGCGAGT GAGGTGCTAACACCAGAATCCATAACAATGTGAGTGACGTGCTAAAC
CAGAACCCAAAACAATGGGAGTGACGTGCTAAAACAGGAACCCARAACAATGAGAGTGACGTGCTAAACCAGARMACCCARA
ACAATGGGAATGACGTGCTAAAACCGGAACCCAARACAATGGGAGTGATGT GCTARACCAGAANCCCARARCAATGGGAAT
GACATGCTAAAACTGGAACCCARAACAATGGTAACTAAGAGTGATGCTAAGGCCCTACATTTTGGTCACACTCTCAACTAR
GTGAGAACTTGACTGAAARAGGAGGATTTTTTTTTCTAAGACAGAGTTTTGGTCTGTCCCCCAGAGTGGAGT GCAGTGGCAT
GATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCCGGGTTCAGGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGAATACAGG
CACCCGCCACCACACTTGGCTAATTTTTTGTATTT TTAGTAGAGATGGGGT TTCACCATATTAGCAAGGATGGTCTCAATC
TCCTGACCTCGTGATCTGCCCACCTCAGGCTCCCARAGTGCTGGGATTACAGCTGTGAGCCACCACACCCAGCARAARGGA
GGARATTTTTAAAGCARAATTATGGGAGGCCATTGTTTTGAACTAAGCTCATGCAATAGGT CCCAACAGACCAMACCAAACC
AAACCAAARTGGAGTCACTCATGCTAAATGTAGCATAATCAAA

SEQ ID:50

>STARS0 .
CAACCATCGTTCCGCAAGAGCGGCTTGTTTATTARACATGARATGAGGGAAAAGCCTAGTAGCTCCATTGGATTGGGAAGA
ATGGCARARGAGAGACAGGCGTCATTTTCTAGAAAGCAATCTTCACACCTGTTGGTCCICACCCATTGAATGTCCTCACCCA
ATCTCCAACACAGAAATGAGTGACTGTGTGTGCACATGCGTGTGCATGTGTGARAGTATGAGTGTGAATGTGTCTATATGG
GAACATATATGTGATTGTATGTGTGTAACTATGTGTGACTGGCAGCGTGGGGAGTGCTGGTTGGAGT GTGGTGTGATGTGA
GTATGCATGAGTGGCTGTGTGTATGACTGTGGCGGGAGGCGGAAGGGGAGAAGCAGCAGGCTCAGGTGTCGCCAGAGAGGT
TGGGAGGARACTATARACCTGGGCARTTTCCTCCTCATCAGCGAGCCTTTCTTGGGCAATAGGGGCAGAGCTCAAAGTTCA
CAGAGATAGTGCCTGGEGAGGCAT GAGGCARGGCGGARGTACTGCGAGGAGGGGCAGAGGGTCTGACACTTGAGGGGTTCTA
ATGGGAAAGGAMAGACCCACACTGAATTCCACT TAGCCCCAGACCCTGGGCCCAGCGGTGCCGGCTTCCAACCATACCAAC
CATTTCCAAGTGTTGCCGGCAGAAGTTARCCT CTCTTAGCCTCAGTTTCCCCACCTGTAARAT GGCAGAAGTAACCARGCT
TACCTTCCCGGCAGTGTGTGAGGATGAAAAGAGCTATGTACGT GATGCACTTAGAAGARAGGT CTAGGGTGTGAGTGGTACT
CETCTGGTGGGTGTGGAGAAGACATTCTAGGCARTGAGGACTGGGGAGAGCCTGGCCCATGGCTTCCACTCAGCAAGGTCA
GTCTCTTGETCCTCTGCACTCCCAGCCTTCCAGAGAGGACCTTCCCAACCAGCACTCCCCACGCTGCCAGTCACACATAGTT
ACACBCATACAATCBCATATATGTTCCCATATAGACACATTCACACTCATACCT TCACACATGCACACGCATCTGCACACA
CAGTCACTCATTTCTGTGITGGAGAT TGGETGAGGACATTCAATGGGT GAGGACCARCAGGT GTGAAGATTGCTTTCTAGA
AAATGACTCCTGTCTCTCTTTGCCATTCTTCCCAATCCGATGGAGCTACTAGGCTTTTCCCTCATTTCATGTTTAATARALC
CTTCCCAATGGCGARATGGGCT TTCTCAAGAAGTGGTGAGTSTCCCAT CCCTGCGGTGGGGACAGGGETGGCAGCGGACAR
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GCCTGCCTGGAGGGARACTGT CAGGCTGAT TCCCAGTCCAACTCCAGCTTCCAACACCTCATCCTCCAGGCAGTCTTCATTC
TTGGCTCTAATTTCGCTCTTGTTTTCTTTTT TATTTTTATCGAGAACTGGGTGGAGAGCTTT TGGTGTCATTGGGGAT TGC
TTTGAAACCCTTCTCTGCCTCACACTGGGAGCTGGCTTGAGTCAACTGGTCTCCATGGAATTTCTTTTTTTAGTGTGTAAA
CAGCTAAGTTTTAGGCAGCTGTTGTGCCGTCCAGGGTGGAARGCAGCCTGT TGATGTGGAACTGCTTGGCTCAGATTTCTT
GGGCARACAGATGCCGTGTCTCTCAACTCACCAATTAAGAAGCCCAGARAATGTGGCTTGGAGACCACATGTCTGGTTATG
TCTAGTAATTCAGATGGCTTCACCTGGGAAGCCCTTTCTGAATGTCAAAGCCATGAGATARAGGACATATATATAGTAGCT
AGGGTGGTCCACTTCTTAGEGGCCATCTCCGGAGGTGGTGAGCACTAAGTGCCAGGAAGAGAGGAAACTCTGTTTTGGAGC
CAAAGCATAARAAAACCTTAGCCACARACCACTGAACATTTGTTTTGTGCAGGT TCTGAGT CCAGGGAGGGCT TCTGAGGA
GAGGGGCAGCTGGAGCTGGTAGGAGT TATGTGAGATGGAGCAAGGGCCCTTTAAGAGGTGGGAGCAGCATGAGCAAAGGCA
GAGAGGTGGTAATGTATAAGGTATGTCATGGGAAAGAGT TTGGCTGGAACAGAGT TTACAGAATAGAAAAATTCAACACTA
TTAATTGAGCCTCTACTACGTGCT CGACATTGTTCTAGT CACTGAGATAGGTT TGGTATACARARCARAATCCATCCTCTA
TGGACATTTTAGTGACTAACARCAATATAAATAATAARAGTGAACAAAAGCTCAAAACATGCCAGGCACTATTATTTATTT
ATTTATTTATTTATTTATTTATTTTTTGAAACAGAGT CTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGTAGTGGTGCGATCTCGGC

TCACIG

SEQ ID:351

>STARS1
TCACAGGTGACACCAATCCCCTGACCACGCTTTGAGAAGCACTGTACTAGATTGACTTTCTAATGTCAGTCTTCATTTTCT
AGCTCTGTTACAGCCATGGTCTCCATATTATCTAGTACAACACACATACARATATGTGTGATACAGTATGAATATAATATA
AAAATATGTGTTATAATATAAATATAATATTAAAATATGTCTTTATACTAGATAATAATACTTAATAACGTTGAGTGTTTA
ACTGCTCTAAGCACT TTACCTGCAGGAAACAGTTTTTTT TTTAT TTTGGT GAAATACAACTAACATARATTTATTTACAAT
TTTARGCATTT TTAAGTGTATAGTTTAGTGGAGTTARTATATTCAARATGTTGTGCAGCCGTCACCATCATCAGTCTTCAT
AACTCTTTTCATATTGTAAAATTARRAGTTTATGCTCAT TTARAAATGACTCCCAATTTCCCCCCTCCTCAACCTCTGGAA
ACTACCATTCTATTTTCTGCCTCCGTAGTTTTGCCCACT CTAAGTACCTCACATAARGTGGAATTTGTCTTATTTGCCTGTT
TGTGACCGGCTGATTTCATTTAGTATAATGTCCTCAAGTTTTATTCACGTTATATAGCATATGTCATAATTTTCTTCACTT
TTAAGCTTGAGTAATATTTCATCGTATGTATCT CACATTTTGCTTATCCAT TCATCTCTCAGTGGACACTT GAGTTGCTTC
TACATTTTAGCTGTTGTGAATACTGCTGCTATGAACATGGGTGTATAAATATCTCAAGACCTTTTTATCAGTTTTTTAARR
TATATACTCAGTAGTAGTTTAGCTGGAT TATATGGTAATTTTATTTTTAATTTTTGAGGAACTGT CCTACCCTTTTATTCA
ATAGTAGCTATACCAATTGACAATTGGCATTCCTACCARCAGGGCATAAGGGTTCTCAATTCTCCACATATTCCCTGATAC
TTGTTATTTTCAGGTGTTTT TTTTTTTTTTTTTTTTTTATGGGAGCCATGTTAATGGGTGTAAGGTGATATTTCATTATAG
TTTTGATTTGCATTTCCCTAATGAT TAGTGATGTTAAGCATCTCTTCATGTGCCTATTGGCCATTTGTATATCTTCTTTAA
AAATATATATATACTCATTCCTTTGCCCATTTT TGAATTATGTTTATTTTTTGTTATTGAGTTTCAATACTTTTCTATATA
ACCTAGGTATTAATCCTTTATCAGACTTAAGATTTGCAAATATTCTCT TTCATTCCACAGGTTGCTAATTCTCTCTGTTGG
TAATATCTTTTGATGCTGTTGTGTCCAGAATTGATTCATTCCTGTGGGTTCTIGGTCTCACTGACTTCAAGAATAAAGCTG
CGGACCCTAGTGGTGAGTGT TACACTTCTTATAGATGGTGTTTCCGGAGTTTGT TCCTTCAGATGTGTCCAGAGTTTCTTC
CTTCCAATGGGTTCATGGTCTTGCTGACTT CAGGAATGAAGCCGCAGACCT TCGCAGTGAGGTTTACAGCTCTTARAGGTG
GCGTGTCCAGAGTTGT TTGTTCCCCCTGETGGETTCGTGGTCTTGCTGACTTCAGGAATGAAGCCGCAGACCCTCGCAGTG
AGTGTTACAGCTCATARAGGTAGTGCGGACACAGAGTGAGCTGCAGCAAGATTTACTGTGAAGAGCAARAGAACARAGCTT
CCACAGCATAGAAGGACACCCCAGCGGGTTCCTGCTGCTGGCTCAGGTGGCCAGTTATTATT CCCTTATTTGCCCTGCCCA
CATCCTGCTGATTGGTCCATTT TACAGAGTACTGATTGGTCCATTTTACAGAGTGCTGAT TGGTGCATTTACAATCCTTTA
GCTAGACACAGAGTGCTGAT TGCTGCATTCT TACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAGT CCTTTAGCTAGATACAGAACG
CTGATTGCTGCGT TT TTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAAT CCTT TAGCTAGACACAGTGCTGATTGGTGGGTTTT
TACAGAGTGCTGATTGGTGCGTCTTTACAGAGTGCTGATTGGTGCATTTACAATCCTTTAGCTAGACACAGAGTGCTGATT
GGTGCGTTTATAATCCTCTAGCTAGACAGARAMAGTTTTCCAAGTCCCCACCTGACCGAGAAGCCCCACTGGCTTCACCTCT
CACTGTTATACTTTGGACATTTGTCCCCCCAAAAT CTCATGTTGAAATGTAACCCCTAATGTTGGARCTGAGGCCAGACTG
GATGTGGCTGGGCCATGGGGA

SEQ ID:52

>STARS52
CTTATGCCATCTGGCGGTGCCATGTGGARCTTCGCTGAAGAAGCTARATTTACTGACCATCTGTGCCTAGAGCGGGTTTCT
CCAAGGAAAGGCTCTGTAAATCTCGTCCTTTTGAAATCTAGGGGAAAACAGCCTCCTTCACTGAGGATTAATT TARAGARA
GGGGGARATAGGAAAATTCCATGCGTTGGAAGT CCATTTAGATTTCTACATGAACCAT CATATATGTGCACTACATAATTC
TTATTTTTTTATTTTTARAAAAGGGATAATTTATATTCCAGTGACAAGT TTGGGAAAGGCCAAGGCAAGCAATTGAGTTGA
ACATTATGTAGCGTTTATATAGACCTTGCAGACGTCTGTGCAATATCCACCACTGAACACGTGAGGTCGTACTCARBGTCTC
TCTGGCCCCTGGTAATGTGACT CCCTTCCTTTATTTGCATGAAT CGCCTGGATTGGGTGTCAGGTTTTTARAACGT CAAGG
TTTACGCCTATTGTTGTCRACCAATCAGCATCCTACTTTGACGTGATTGGCTTCTACTGTAGGTGTCAATCATCCAARATT
TGCATACTACTCCTCAGGCCGCCGGGAGCCTGTCAGT CGGCTGTGGCAGCTGGAAGAGARGGRAT CGGACGGAGAAGAATG
ARAAATCACTTTGCT TTCGCAAAGCGAARGAARAGTATTCTTTTCCTCATTATTTTTARATARATTTGATTGTATATTTAC
CTAATAAAATARACATTCRATTARAACARRARTAAGCAACTATCARAGATTTGTTTACTAATTTTCGTAATGTTTACTGTTT
CAATAAGTAGCCAAAGGAATAT TARAACACAAAAATATGAATGCTGATAAT TTTATGTCATARAGACCATTTTARAACTAA
ARGTGAACATGGGGTTTCTAAATAAAATTACCGTGGTAGCGTAAAARCACTGCTTTCAATACT TGGGCATGCTGARAGTGC
TGCATCCTAAGATAAAAAATACACCAAGGGGGGGATTTCAAAGAACATTATTTTGCTTTTAATAATCCTGTATTTCTGTCA
CTTTGCCCTTTTTAT TTATT TACCGTGAACTCACAGACAGAATATTACTTGGAGTTTCTGAAATACTTGTGTTTGTACATT
TCTCATCTTACACGTACCCACACACCCCARAATARAAAANRCAAAGAAGAG
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SEQ ID:53

>STAR53

CCCTGAGGARGATGACGAGTRACTCCGTARAGAGAACCTTCCACTCAT CCCCCACATCCCTGCAGACGTGCTATTCTGTTAT
GATACTGGTATCCCATCTGTCACTTGCTCCCCARATCATTCCCTTCTTACAATTTTCTACTGTACAGCATTGAGGCTGAAC
GATGAGAGATTTCCCATGCTCTTTCTACTCCCTGCCCTGTATATATCCGGGGATCCTCCCTACCCAGGATGCTGTGGGGTC
CCARACCCCRAGTARGCCCTGATATGCGGGCCACACCTTTCTCTAGCCTAGGAATTGATAACCCAGGCGAGGARGTCACTG
TGGCATGARACAGATGGTTCACT TCGAGGARCCGTGGARGGCGTGTGCAGGTCCTGAGATAGGGCAGAATCGGAGTGTGCAG
GGTCTGCAGGTCAGGAGGAGTTGAGAT TGCGTTGCCACGTGGTGGGAACTCACTGCCACTTATTTCCTTCTCTCTTCTTGC
CTCAGCCTCAGGGATACGACACATGCCCATGATGAGAAGCAGAACGTGGTGACCTTTCACGARCATGGGCATGGCTGCGGA
CCCCTCGTCATCAGGTGCATAGCARGT GARAGCAAGT GTTCACAACAGTGAARNGTTGAGCGTCATTTTTCTTAGTGTGCC
ARGAGTTCGATGT TAGCGTTTACGTTGTATTTTCTTACACTGTGTCATTCTGTTAGATACTAACATTTTCATTGATGAGCA
AGACATACTTAATGCATATTTTGGTTTGTGTATCCATGCACCTACCTTAGARARCAAGTATTGTCGGTTACCTCTGCATGG
AACAGCATTACCCTCCTCTCTCCCCAGATGTGACTACT GAGGGCAGTTCTGAGTGTTTAATTTCAGATTTITTCCTCTGCA
TTTACACACACACGCACACARACCACACCACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACACCAAGTA
CCAGTATARAGCATCTGCCATCTGCTTTTCCCATTGCCATGCGTCCTGGTCAAGCTCCCCTCACTCTGTTTCCTGGTCAGCA
TGTACTCCCCTCATCCGATTCCCCTGTAGCAGTCACTGACAGTTARTAAACCTTTGCARACGTTCCCCAGTTGTTTGCTCG
TGCCATTAT TGTGCACACAGCTCTGTGCACGTGTGTGCATATTTCTTTAGGARAGATTCTTAGAAGTGGAATTGCTGTGTC
AAAGGAGTCATTTATTCAACRARACACTAATGAGTGCGTCCT CGTGCTGAGCGCTGTTCTAGGTGCTGGAGCGACGTCAGG
GAACAAGGCAGRCAGGAGT TCCTGACCCCCGTTCTAGAGGAGGATGT TTCCAGTTGTTGGGTTTTGTTTGTTIGTTTCTTC
TAGAGATGGTGGTCTTGCTCTGTCCAGGCTAGAGTGCAGTGGCATGATCATAGC

SEQ ID:54

>STARS5¢4

CCATAARAGTGTTTCTARACTGCAGAARAAATCCCCCTACAGTCTTACAGTTCAAGRATTT TCAGCATGAARRTGCCTGGTAG
ATTACCTGACTTTTTTTGCCARAAARTAAGGCACAGCAGCTCTCTCCTGACTCTGACTTTCTATAGTCCTTACTGAATTATA
GTCCTTACTGAAT TCATTCTTCAGTGTTGCAGT CTGAAGGACACCCACATTTTCTCTTITGTCTTTGTCAATTCTITTGTGTT
GTARGGGCAGGATGTTTARAAGT TGAAGT CATTGACTTGCAAAATGAGAAAT T TCAGAGGGCATTTTGTTCTCTAGACCAT
GTAGCTTAGAGCAGTGTTCACACTGAGGTTGCTGCTAATGTT TCTGCAGTTCTTACCAATAGTATCATTTACCCAGCAACA
GGATATGATAGAGGACTTCGAAAACCCCAGARAATGTTTTGCCATATATCCARAGCCCT TTGGGARATGGAAAGGARTTGC
GGGCTCCCATTTT TATATATGGATAGATAGAGACCAAGARAGACCARGGCAACTCCATGTGCTTTACATTAATARAGTACA
AARTGTTAACATGTAGGAAGTCTAGGCGAAGT TTATGTGAGAATTCTTTACACTAAT TTTGCAACATTTTAATGCAAGTCT
GAAATTATGTCAAAATAAGTAAAAATTTTTACAAGTTAAGCAGAGAATAACAATGATTAGT CAGAGARATAAGTAGCAAAA
TCTTCTTCTCAGTATTGACTTGGTTGCTTTTCAATCT CTGAGGACACAGCAGTCTTCGCTTCCARATCCACAAGTCACATC
AGTGAGGAGACTCAGCTGAGACTTTGGCTAATGT TGGGGGGTCCCTCCTGTGTCTCCCCAGGCGCAGTGAGCCTGCAGGCC
GACCTCACTCGTGGCACACAACTARATCTGGGGAGAAGCAACCCGATGCCAGCATGATGCAGATAT CTCAGGGTATGATCG
GCC

SEQ ID:55

>STARS5

CCTGAACTCATGATCCGCCCACCTCAGCCTCCTGAAGTGCTGGGAT TACAGGTGTGAGCCACCACACCCAGCCGCAACACA
CTCTTGAGCAACCAATGTGTCATAAAAGARATAANATGGARATCAGRAARGTATCTTGAGACAGACAARAATGGAARCACAR
CATACCAAAATTTATGGGACACAGCAAAAGCAGTTT TAGGAGGGAAGTTTATAGTGATGAATACCTACCTCAAAATCATTA
GCCTGATTGGATGACACTACAGTGTATARATGAATTGARAACCACATTGTGCCCCATACATATATACAATTTTTATTTGTT
AATTAAAAATAAARTAAAACTTTAAAAAAGAAGAAAGAGCTCAAATARACARCCTAACTTTATACCTCAAGGARATAGARG
AGCCAGCTAAGCCCAARGTTGACAGAAGGAAAAARATATTGGCAGARAGAAATGAARCAGAGACTAGARAGACAATTGAAG
AGATCAGCAAAACTA

SEQ ID:56

>3TARS56

ACACAGGARAAGATCGCAATTGTTCAGCAGAGCTTT GAACCGGGGATGACGGTCTCCCTCGT TGCCCGGCAACATGGTGTA
GCAGCCAGCCAGTTATTTCTCTGGCGTAAGCAATACCAGGARGGAAGTCTTACTGCTGTCGCCGCCGGAGAARCAGGTTGTT
CCTGCCTCTGRACTTGCTGCCGCCATGARGCAGATTAAAGAACTCCAGCGCCTGCTCGGCAAGAARACGATGGARARTGAA
CTCCTCAAAGAAGCCGT TGAATATGGACGGGCAAARAAGTGGATAGCGCACGCGCCCTTAT TGCCCGGGGATGGGGAGTAR
GCTTAGTCAGCCGTTGTCTCCGGGTGTCGCGTGCGCAGT TGCACGT CATTCTCAGACGAACCGATGACTGGATGGATGGCC
GCCGCAGTCGTCACACTGATGATACGGATGTGCTTCTCCGTATACACCATGTTATCGGAGAGCTGCCAACGTATGGTTATC
GTCGGGTATGGGCGCTGCTTCGCAGACAGGCAGAACTTGATGGTATGCCTGCGATCAATGCCARAACGTGT TTACCGGATCA
TGCGCCAGAATGCGCTGTTGCTTGAGCGARAACCTGCTGTACCGCCATCGAAACGGGCACATACAGGCAGAGTGGCCGTGA
BRGARAAGCAATCAGCGATGGTGCTCTGACGGGTTCGAGTTCTGCTGTGATAACGGAGAGAGACTGCGTGTCACGTTCGCGT
TGGACTGCTGTG

SEQ ID:57

>STARS57

TCCTTCTGTAAATAGGCAARATGTATTTTAGT TTCCACCACACATGTTCTTTTCTGTAGGGCTTGTATGTTGGAARATTTTA
TCCAATTATTCAATTAACACTATACCAACAATCTGCTAATTCTGGAGATGTGGCAGTGAATARARARAGTTATAGTTTCTGA
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TTTTGTGGAGCTTGGACTTTAATGATGGACAAAACAACACATTCTTARATATATATTTCAT CARARTTATAGTGGGTGAAT
TATTTATATGTGCAT T TACATGTGTATGTATACATARATGGGCGGTTACTGGCTGCACT GAGAATGTACACGTGGCGCGAA
CGAGGCTGGGCGETCAGAGARGGCCT CCCARGGAGGT GGCTTTGAAGCTGAGTGGTGCTTCCACGTGRARAGGCTGGAARG
GGCATTCCAARGAAARGGCTGAGGCCAGCGGGARAGAGGT TCCAGTGCGCT CTGGGARCGGAAAGCGCACCTGCCTGARACG
AARATGAGTGTGCTGAAATAGGACGCTAGARAGGGAGGCAGAGGCTGGCARAAGCGACCGAGGAGGAGCTCARAGGAGCGA
GCGGGGAAGGCCGCTGTGEAGCCTGGAGGARGCACT TCGEAAGCGCT TCTGAGCGEGGTARGGCCGCTGGGAGCATGRACTG
CTGAGCAGGTGTGTCCAGAATTCGTGGGTTCTTGGTCTCACTGACTTCARGAATGRAGAGGGACCGCGGACCCTCGCGGTG
AGTGTTACAGCTCT TAAGGTGGCGCGTCTGGAGTTTGTTCCT TCTGATGTTCGGATGTGTTCAGAGTTTCTTCCTTCTGGT
GGGTTCGTGGETCTCGCTGGCTCAGGAGTGAAGCTGCAGACCTT CGCGGTGAGTGT TACAGCT CATARAAAGCAGGGTGGACT
CAAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTATTGCARAGAATGARAGAACARAGCT TCCACACTGTGGARGGGGACCCCAGCEGGT
TGCCACTGCTGGCTCCGCAGCCTGCTTTTATTCT CTTATCTGGCCCCACCCACATCCT GCTGATTGGTAGAGCCGRATGGT
CTGTTTTGACGGCGCTGATTGGTGCGTTTACAATCCCTGCGCTAGATACARAGGTTCT CCACGTCCCCACCAGATTAGCTA
GATAGAGTCT CCACACARAGGTTCTCCARGGCCCCACCAGAGTAGCTAGATACAGAGTGTTGATTGGTGCATTCACARACC
CTGAGCTAGACACAGGGTGATGACTGGTGTGT TTACARACCTTGCGGTAGATACAGAGTATCAAT TGGCGTATTTACARTC
ACTGAGCTAGGCATAAAGGTTCT CCAGGTCCCCACCAGACTCAGGAGCCCAGCTGGCT TCACCCAGTGE

SEQ ID:58

>STARS8
ARGTTTACCTTAGCCCTARATTATTTCATTGTGATTGGCATTTTAGGARATATGTAT TARGGAATGT CTCTTAGGAGATAR
GGATAACARTATGTCTAARGAAAATTATATTGARATATTATTACATGAACTAAAATGTTAGAACTGAABAAARATTATTGTAR
CTCCTTCCAGCGTAGGCAGGAGTATCTAGATACCAACT TTARCAACTCAACTTTARCAACTTCGRACCAACCAGATGGCTA
GGAGATTCACCTATTTAGCATGATATCTTTTATTGATARAAARAATATAARACT TCCATTARATTTTTAAGCTACTACAATC
CTATTAAATTTTAACTTACCAGTGTTCTCAATGCTACATAATTTARRATCATTGAART CTTCTGATTTTAACTCCTCAGTC
TTGAAATCTACTTATTTTTAGTTACATATATATCCAATCTACTGCCGCTAGTAGARGAAGCT TGGARTTTGAGARARRRAT
CAGACGTTITTGTATATTCTCATATTCACTAATTTATTTTT TARATGAGTT TCTGCAATGCATCARGCAGTGGCABRAACAGG
AGARRAATTAAAATTGGT TGARAAGATATGTGTGCCARACAATCCCTTGARATTTGATGARGTGACTRATCCTGAGT TATT
GTTTCARATGTGTACCTGT TTATACAAGGGTATCACCT TTGARATCTCAACAT TARAATGAAATTTTATARGCAATTTGTTG
TRACATGATTATTATAARAT TCTGATATARCATTTTTTATTACCTGT T TAGAGTTTARAGAGAGARRAGGAGTTAAGAATA
ATTACATTTTCATTAGCATTGTCCGGETGCAARARCTTCTAACACTATCTTCAAATCTTTTTCTCCATTGCCTTCTGARCA
TACCCACTTGGGTATCTCATTAGCACTGCARATTCAACATTTTCGATTGCTAATTTTTCTCCCTARATATTTATTTGTTTT
CTCAGCTTTAGCCRATGTTTCACTATTGACCATTTGCTCAAGTATAGTGACGCTTCAATGACCTTCAGAGAGCTGTTTCAG
TCCTTCCTGGACTACT TGCATGCTTCCAACARRATGAAGCACT CTTGATGT CAGTCACTCAAATAAAT GGAAATGGGCCCA
TTTACTAGGAATGT TAACAGRATAAAAAGATAGACGTGACACCAGTTGCTTCAGTCCATCTCCATTTACTTGCTTAAGGCC
TGGCCATATTTCTCACAGTTGATATGGCGCAGGGCACATGTTTAAATGGCTGTT CTTGTAGGATGGT TTGACTGTTGGAT T
CCTCATCTTCCCTCTCCTTAGGARGGAAGGT TACAGT AGTACT GTTGGCT CCTGGAATATAGATTCATARAGARCTAATGG
AGTATCATCTCCCACTGCTCTTGT

SEQ ID:59

>3TARS59

GAGATCACGCCACTGCACTCCAGCCTGGEGGACAGAGCAAGACTCCAT CTCAGAAACARACAAACACACAAAGCCAGTCAR
GGTGTTTAATTCGACGGTGTCAGGCTCAGGTCTCTTGACAGGATACATCCAGCACCCGGGGGARACGTCGATGGGTGGGGT
GGAATCTATTTTGTGGCCTCAAGGGAGGGTTTGAGAGGTAGT CCCGCAAGCGGTGATGGCCTARGGAAGCCCCTCCGCCCA
AGARGCGATATTCATTTCTAGCCTGTAGCCACCCAAGAGGGAGAATCGGGCTCGCCACAGACCCCACARCCCCCARCCCAC
CCCACCCCCACCCCTCCCACCTCGTGARRTGGGCTCTCGCTCCGTCAGGCTCTAGT CACACCGTGTGGT TTTGGAACCTCC
AGCGTGTGTGCGTGEGT TGCGTGETGEEETGGGGCCEGCTGT GGACAGAGGAGGGGAT AAAGCGGCGGTGTCCCGCGGGTG
CCCGGGACGTGGGECETGEGECETGGETGEGET GGCCAGAGCCTTGGGARCT CGTCGCCTGTCGGGACGTCTCCCCTCCTG
GTCCCCTCTCTGACCTACGCTCCACATCTTCGCCGTT CAGTGGGGACCT TGTGGGTGGARGTCACCATCCCTTTGGACTTT
AGCCGACGARGGCCGGGCTCCCAAGAGTCTCCCCGGAGGCGGEGCCTTGGGCAGGCT CACAAGGAT GCTGACGGTGACGGT
TGGTGACGGTGATGTACT TCGGAGGCCTCGGGCCAATGCAGAGGTATCCAT T TGACCTCGGTGGGACAGGTCAGCTTTGCG
GAGTCCCGTGCGT CCTTCCAGAGACTCATCCAGCGCTAGCAAGCATGGTCCCGAGG

SEQ ID:60

>STARE0

AGCAGTGCAGAACT GGGGARGAAGAAGAGTCCCTACRCCACTTAATACTCARAAAGTACTCGCAAAAARTAACACCCCTCAC
CAGGTGGCATNATTACTCTCCTTCATTGAGAAAATTAGGARACTGGACTT CGTAGAAGCTAATTGCTTTATCCAGAGCCAC
CTGCATACARACCTGCAGCGCCACCTGCATACARACCTGTCAGCCGACCCCRARGCCCTCAGT CGCACCARGCCTCTGCTG
CACACCCTCGTGCCTTCACACTGGCCGTTCCCCARGCCTGEGGCATACTNCCCAGCTCTGAGARATGTATTCATCCTTCAR
AGCCCTGCTCATGTGT CCTNNT CAACAGGARAATCTCCCATGAGATGCTCTGCTATCCCCATCTCTCCTGCCCCATAGCTT
AGGCANACTTCTGTGGTGGTGAGT CCTGGGCTGTGCTGTGATGTGTTCGCCTGCNATGTNTGTTCTTCCCCACAATGATGG
GCCCCTGAATTCTCTATCT CTAGCACCTGTGCT CAGTAAAGGCTTGGGARACCAGGCTCARAGCCTGGCCCAGATGCCACC
TTTTCCAGGGTGCTTCCGGGGGCCACCARCCAGAGTGCAGCCTTCTCCT CCACCAGGAACTCTTGCAGCCCCACCCCTGAG
CACCTGCACCCCATTACCCATCTTTGTTTCTCCGTGT GATCGTATTAT TACAGAAT TATATACTGTATTCTTAATACAGTA
TATAATTGTATAATTATT CTTRATACAGTATATAATTATACAAATACAAAAT ATGTGTTAATGGACCGTTTATGTTACTGG
TARAGCTTTAAGT CAACAGTGGGACRTTAGTTAGGTTTTTGGCGAAGT CAARAGTTATATGTGCAT TTTCAACTTCTTGAG
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GGGTCGGTACNTCTNACCCCCATGT TGTTCAANGGTCARCTGTCTACACATATCATAGCTAARTTCACTACAGARATGTTAG
CTTGTGTCACTAGTATCTCCCCTTCTCATARGCTTAATACACATACCTTGAGAGAGCTCTTGGCCATCTCTACTARTGACT
GAAGTTTTTATTTATTATAGATGTCATAATAGGCATARRACTACATTACATCATTCGAGTGCCAATTTTGCCACCTTGACC
CTCTTTTGCAAAACACCAACGTCAGTACACATATGARGAGGAARACT GCCCGAGARCTGAAGTTCCTGAGACCAGGAGCTGC
AGGCGTTAGATAGAATATGGTGACGAGAGTTACGAGGATGACGAGAGTAAATACTTCATACTCAGTACGTGCCRAGCACTG
CTATAAGCGCTCTGTATGTGTGAAGTCATTTARTCCTCACAGCATCCCACGGTGTAATTATTT TCATTATCCCCATGRAGGG
AACAGAAACTCAGAACGGTTCAACACATATGCGAGAAGTCGCAGCCGGTCAGTGAGAGAGCAGGTTCCCGTCCARGCAGTC
AGACCCCGAGTGCACACTCTCGACCCCTGTCCAGCAGACTCACTCGTCATARGGCGGEGAGTGNTCTGTTTCAGCCAGATG
CTTTATGCATCTCAGAGTACCCARACCATGARAGAATGAGGCAGTAT TCANGAGCAGATGGNGCTGGEGCAGTARGGCTGGG
CTTCAGAATAGCTGGAARGCTCAAGTNATGGGACCTGCAAGAARAAT CCATTGTTTNGATARATAGCCAAAGTCCCTAGGC
TGTARGGGGAAGGTGTGCCAGGTGCAAGTGGAGCT CTARTGTAARATCGCACCTGAGTCTCCTGGTCTTATGAGTNCT GGG
TGTACCCCAGTGARRGGTCCTGCTGCCACCARGTGGGCCATGGTTCAGCTGTGTAAGTGCTGAGCGGCAGCCGGACCGCTT
CCTCTAACTTCACCTCCARAGGCACAGTGCACCTGGTTCCTCCAGCACTCAGCTGCGAGGCCCCTAGCCAGGGTCCCGGCC
CCCGGCCCCCGGCAGCTGCTCCAGCTTCCTTCCCCACAGCAT TCAGGATGGTCTGCGTTCATGTAGACCTTTGTTTTCAGT
CTGTGCTCCGAGGTCACTGGCAGCACTAGCCCCGGCTCCTGT

SEQ 1ID:61

>STAR61
CAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCTCTGCAGCGGGGCATGGTGGGCAGAGACACAGAGGCCARGGCCCTGCTTC
GGGGACGGTGGGCCTGGGATGAGCATGGCCTTGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGAAGGAGGGGTCAGGAGGGGCTGCT
GCAGCTGGGGAGGAGGGCGATGGCACTGTGGCANGAAGTGAANTAGT GTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCCTG
GGGTATGGACCCGGGGCCNTCTGTTCTAGAGCAGGAAGGTATGGTGAGGACCTCARAAGGACAGCCACTGGAGAGCTCCAG
GCAGAGGNACTTGAGAGECCCTGGGGCCATCCTGTCTCTTTTCTGGGTCTGTGTGCTCT GGGCCTGGGCCCTTCCTCTGCT
CCCCCGGGCTTGGAGAGGGCTGGCCT TGCCTCGTGCARAGGACCACT CTAGACTGGTACCAAGT CTGGCCCATGGCCTCCT
GTGBGTGCAGGCCTGTGCGGGTGACCTGAGAGCCAGGGCTGGCAGGTCAGAGTCAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCCTG
TGCAGGATCTGCCTAAT CATGGTGAGGCTGGAGGAATCCAMAGTGGGCATGCACTCTGCACT CATTTCTTTAT TCATGTGT
GCCCATCCCAACAAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGGGAGAAGGCACTGATGGGCTGTGTTCCATTTAGGAAGGA
TGGACGGTTGTGAGACGGGTAAGTCAGARCGGGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCGTGGT GGGTTGGCACCATCTGE
GCCTGGAGAGCTGCTCAGGAGGCTCTCTAGGGCTGGGTGACCAGGNCTGGGGTACAGTAGCCATGGGAGCAGGTGCTTACC
TGGEGCTGTCCCTGAGCAGGEGGCTGCATTGGGTGCTCTGTGAGCACACACTTCTCTATTCACCTGAGTCCCNCTGAGTGAT
GAGNACACCCTTGTTTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTAAGTGGCT TGCCTGAGCCACACAGCAGATGGATGGTG
TAGCTGGGACCTGAGGGCAGGCAGTCCCAGCCCGAGGACTTCCCARGGTTGTGGCARACTCTGACAGCATGACCCCAGGGA
ACACCCATCTCAGCTCTGGT CAGACACTGCGGAGTTGTGTTGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCACCC
TTATCCTCTCCCAAARGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGAAGGA
ACATGGGTTCAGGACCCAGATGGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGAAG
TTGGGACAGTCACACCAACTCAATACTGCTGGGCCCGTCACACGGTGGGCAGGCARCGGATGGCAGT CACTGGCTGTGGGT
CTGCAGAGGTGG

SEQ ID:62
>STARGZ
AGTGTCAAATAGATCTACACAABACAAGATAATGT CTGCCCATTTTTCCARAGATARTGTGGTGARGT GGGTAGAGAGARR
TGCATCCATTCTCCCCACCCAACCTCTGCTARATTGTCCATGTCACAGTACTGAGACCAGGGGGCTTATTCCCAGCGGGCA
GAATGTGCACCAAGCACCTCTTGTCTCAATTTGCAGTCTAGGCCCTGCTATTTGATGGTGTGAAGGCTTGCACCTGGCATG
GAAGGTCCGTTTTGTACTTCTTGCTTTAGCAGTT CARAGAGCAGGCGAGAGCTGCGAGGGCCTCTGCAGCTTCAGATGGATG
TGGTCAGCTTGTTGGAGGCGCCTTCTGTGGTCCATTATCTCCAGCCCCCCTGCGGTGTTGCTGTTTGCTTGGCTTGTCTGG
CTCTCCATGCCTTGTTGGCTCCARAATGTCATCAT GCTGCACCCCAGGARAGAATGTGCAGGCCCATCTCTTTTATGTGCTT
TGGGCTATTTTGATTCCCCGTTGGGTATATTCCCTAGGTAARGACCCAGARGACACAGGAGGTAGTTGCTTTGGGAGAGTTT
GGACCTATGGGTATGAGGTAATAGACACAGTATCT TCTCTTTCATTTGGTGAGACTGTTAGCTCTGGCCGCGGACTGAATT
CCACACAGCTCACTTGGGAAAACTTTATTCCAARACATAGT CACATT GAACAT TGTGGAGAAT GAGGGACAGAGAAGAGGC
CCTAGATTTGTACATCTGGGTGTTATGTCTATAAATAGAAT GCTTTGGTGGTCAACTAGACTTGTTCATGTTGACATTTAG
TCTTGCCTTTTCGGTGGTGAT TTARARATTATGTATATCTTGTTTGGAATATAGTGGAGCTATGGTGTGGCATTTTCATCT
GGCTTTTTGTTTAGCTCAGCCCGTCCTGTTATGGGCAGCCTTGRAGCTCAGTAGCTAATGAAGAGGTATCCTCACTCCCTC
CAGAGAGCGGTCCCCTCACGGCTCATTGAGAGTTTGTCA

!
SEQ ID:63
>STARG3
GCGTCTGAGCCECTGGGAACCCATGAGCCCCGTCCATGGAGT TGAGGAAGGGGGTTCGCCCCACGGEGTGGGCGCCCTCTA
CACAGCGCGCTTCCTCTTCTCTCGTTAGCGCCGCGGGACCAGCCTCTGGTTCTGCACCTCGCGCTCTGGGAGCAGCGCCCG
GCTTTGGCGAGCGCTTCCCCGGGGCTGCCCAGCCTCTGCTCCGCTCGCCCCGCCAGGCCCGGCTCCGCGARAGCCCCCAGGG
TCCAGTCCAAGGCCCCGATTCCCCARGGCCAGGGCCCCGEGGGCAGCAT TGGARCAGGGCGCGGACGCCAGTCCTCCGAGCA
TGGAGTAARCTGCAGCTTTTGAGAARAGAAAGCGGACCCCACCCCATCGAGARCGCGGCGCCTTGTITAGGGACGTTCCTGG
GCCGTCACGGAGTGTCGCCGGCTCCTCGGCCCCTCCCTCCTCCAAGCCCCCACCCCCGACAGCGGCCTCCCTGGGGACCTC
CCCTCGGGCTGCGCTTTCAGCCCARRCACAGGGAGGTCTTCCAGGAGCCTGCCCAGTCCCCACAGCAGCCCAGAGACCCCC
ACTCCCACCTGTACCTGCCAAGCCTTCAGAGAGGGCGECCTGGACATGCCCCGCACGGGAGGAGCCCCGCCTCAGCACCCC
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TGCARGTGGCAGCAACCCAGAARCACCCGTGAGAGGCCTCTGAGCAGCCCAGGARAGTGGCT GGARAGACGCATAGGCAGCTCA
CTCCTCTGTAAGAGCAAGGACCGGAGAACACATGCTGACCCCTGCTTTTGCAGAGGGGCGATGCTTCAGGACAGGCGCGET
CAGCAGGTGTCCATCTTATTTCACACCTTTGTGTTTATATCATCTTATTTTGCATT TTATGTCTAATTARCAATATGCAGC
TGGCCAGGCGCAGTGGCTCAAGCCTCTARTCCCAGCACTT TGGEGAGGCCGAGGCAGGTGTATCACTTGAGGGCAGGAGTTC
GGGACCGGCCTGGGCAACATAGCAARACCCCATTGCTAATAARAATACARAAATTAGCCAGCCATGGTGGCGGGCACCTGC
AGTCCCAGCTACTCCGGAAGCTGARGCAGGAGAAT CACTTGAACCCAGGAGGCGGAGETGGCAGTGAGCTATCAAGCCATT
ACACTCCAGCCTGGGCARACAGAGAAAGACTGTCTCAAAARARAATTARTACGCAGCAGAATATTATGTGGTCAGCCCARGT
AGTCCCCCCCACTCAGCCCTCTGTCCCTACAGCTCCAGGCACTCCCCCAGCCCCTCCCCTGGACAAGAGGTARTGCCCAGA
GGGTGARAATCCACCARGGTTAAGCCAGARACAAAAAGCTCARAGCTTCGGCATCTCCCTCCGCTCAGACCCTTAGAGCAG
ATTCCTCTCATCGACAGCACGAT CAGGCTGTGG

SEQ ID:64

>STAR64
AGAGATCTTTTARAGGGCTCAAARGACCCTGCGGCTCCCCTGCCAATAGCTCTGCCATCGTCCCCAGAGCTTTCGAGGACCT
TCCACCATCGGCGCCAACCCCAGCTGAGCTGGGTGCT CGTCTGCAGGCCTCTGCTCCATCTCAGCCTGAGCATGAGGCTCT
GCTGTGCTGCTTCCAGCAGCAGGGACAGGGCTGATGAGCCTGGCCCTTGCAAGCATCT TCCTGTGCCGARTACAATTCCAC
AGACAGAGGATTTAARRATCCAAGTGGAGGTGACAGGAAAGAAAGGARARACCTCCAGGTAT CAGAAGAAAGGAGEGGGTGTG
ARGACAGTATGGGAGGAAGGTCAGGCTGGGGCTCAGCTCTGGGARGT GCCAGCCTGAACAGGAGTCACGCCCGGGTCCACA
TGCAAGGGARTGAGGACCGAGGCCCTGCATGTGGCAGGGCCTTCCGCAGGCTGCCCCGTCTGTGARCAGGACACCAGAAGA
AGTCTGCCTTCCAGCCTGGCAAAGTGGCAAGGAACCT CTGGGTGGGAAAACAAATCARCARACAAATTGT CAGTAARARAC
AGARACCTCACACTTTCCTTTCTCTTGACCTCT TGARAAAAGCAAAT CCACTGCAGCTCACCAARGGCAAAGAGARAACCT
TAAGAATACCCAGAGAGARAAGACACGTTACTTGCAMARAGRACATCTARTGCAGGGAGATAATGARAATACAGACTCTTCA
AAGGGCTGAAGGAAAAAAACCGTCCACCTAGAATTCTATCCCCAAACTGTCAT CTGAGAGCAAGGGCAAAACAARCGCTTT
CTCAGACAGGCTGGACGAGGTCGCTCACGCCTGTART CCTAGCACTTTGGGAGGCCARGGTGGEGAGGACCGCTTTAAGCCA
GAAGTTTGAGACCAGTGTGGGTAACATAATGAGACCCCATCTCTAAGARAAAGAAATTAAATARGACAAGACTTTTTCAGA
CAACAAGTGCTCTGAGAGCTGGCCTATCTTGGCTGTCTTGTARAGAATTGCTGCGAGACACCTCATTAGGAAAGAGACTGA
ATCTAGAAGGAAAGAGCAGAGCATGAGGTACAATGAGGAGCARATAAACAGGTCACCATATAAGCAAACCCARATACACAT
TCACTATACGAAACAATARAARATGACTCATT TGGGGGGTTAARACACTGTTGAACTAARATCCTGGATARCAGCAGCATGA
ARGGTGGGGTGGTGGTCCCAGGAAARGCATT CAAAGGTCCAT GTCTCATT TGGGAGGAGGGTAGGGAGACT CATGAACTTGA
GGCTCCCTTCAGGCAAGCACAGTGCAAAARART TATAATARTGGGARAACAGATACAGTAGACTGTGATGTACAACTCTCAG
AGCAGTAGARGGGAGGGTATARAACARATCTGATCCA

SEQ ID:65

>STARBS
TCGAGACCAGCCTGGCCARCATGGTGAARCATTGTCT CTAT TACAARATACAAAMAT TAGCCAGGTGTAGTGGTGCATGCCT
GCAGTCCCAGCCATTTGCGAGGCTGAAGT TGGAGAAT CGCTTARACCTGGGAGGTGGAGGTTGCATTGAGCCGAGAAGCAC
TCCAGCCTGGATGACGGAGCAAGACTGTCTCAAAAAGAAAAARRARAGRAGCAGCAGCAAATATCCCTGTCCTGATGGAGS
CTATATAACAACCAAACAAGTGARATGCATAAGACAAT TTCARGGTTATGGTAGATACCATAAGTGGGAGATGAACAATGAG
AACACATGGACACAGGGAGGAGARCATCACACACT GGGGCCTCTCGEGGGGTGGGGARATAGGGGGTGATAGCATTAGGAG
AAATACCTAATGTCGATAACAGGTTAGTGGGTGCAGCARACCACCATGGCACGTGTATAT CTATGTARCACACCTGCACGT
TCTGCACATGTATCCCAGAACT TAAARGTATAATAARRAAAGACATTAAAAAATTATGATATARAATCCCAATTCAAGTTGT
TTTAARAAGAGAAAACAATTATCTTTATATAATAGCGGARAATATAGATGGCGGAARTTAAAGCCTCGTCATATTTTCTAAC
AGAACTTTCTGATRAACTTGATTAAATAAAAATTTTAAATATCACTAARCACATAGARGAAATAAATTTARACCTTCACAA
AARATAAAGTACAATGAATGAAGACAAGGTGTACTTGARAAAAGARCTGAATARATATTCTACATATAARAARAATCTGAT
GATATTGTGGTEGATTCTTTACTTTGCTACTAGTTTCTCTTTTTTTCTTCTGAAAAATTTCTTGGGATGTATTTGGTTTCAT
TAGTARAATTCTARGTTTCTTTGCAATCTGAACATTGGAGCTTCATCCATAGCCAGTATGCCCTAACAT TATCTTTGGACA
ACTGTAAAATTAGAACACTGCCAGACATATTTAATGTATGATGTATATCARCACTGGGACACATTTTATACTATCTTTATT
CCAAARTCARATGATTCACTGTGGTTTATARATGTACATGGATATATCTCTACCTAAGCAGATAGTTAGGAGAGT TAGTAR
AAATGAGGTGGAADATAGGAGTCACTGTCCCT TCACAGGGAGAGAATTCTGCTTTTCTCCTAATATACCCTTTGCTTGARAC
AGACTCCRACCCCTCATCTTTTGTCCTTTAAATGACCACATTTATTTTAACTTTGATRAACARCACAGAARGATATTTGAT
CCATCAACATTCAC

SEQ ID:66

>T2F (STARGGER)
GCAGGTTGGATGGTGCTGACCCCTCCTCGEGTTGECT TCCTGTCTCCAGGTGGACGT CCTGTACTCCAGGGTCTGCAAGCC
TAAAAGGAGGGACCCAGGACCCACCACAGACCCGCTGGACCCCAAGGGCCAGGGAGCGATTCTGGCCCTGGCGGGTGACCT
GGCCTACCAGACCCT CCCGCTCAGGGCCCTGGATGTGGACAGCGGCCCCCTGGAAAACGTGTATGAGAGCATCCGGGAGCT
GGGGGACCCTGCTGGCAGGAGCAGCACGTGCGGGGCTGEGACGCCCCCTGCTTCCAGCTGCCCCAGCCTAGGGAGGGGCTG
GAGACCCCTCCCTGCCTCCCTGCCCTGARCACTCARGGACCT GTGCTCCTTCCTCCAGAGTGAGGCCCGTCCCCCGLCCCG
CCCCGCCTCACAGCTGACAGCGCCAGTCCCAGGTCCCCGGGCTGCCAGCCCGTGAGGTCCGTGAGGTCCTGGCCGCTCTGA
CAGCCGCGGCCTCCCCGGGCTCCAGAGRAGGCCCGCGTCTARATARAGCGCCAGCGCAGGATGARAGCGGCCAGCCTCGCA
GCCTGCTCTTCTTGARAGCTGGGCGGETTGGEGCGGEGGEECT TCTCTGGARGGCTTGGAGCTGTCCCCTCTGGCCTTGGGE
GACTGGCTGECCCCCGGGGCECCCGGGCCTAGCCGAGGCGETGCTCCTGCCGGCCAGACTCTCGGTCAGTGCGEGGCACGGGE
TCCCAGCCACT CCTAGGGGGCAGCGCAGCCGGCAGGGTGECCGCCCCCGGGTGGGACTTGGACCCTGGACTCCACGGGAGG
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GCTCCGCCACCCAGCCTGGTGTTACATAAGGGGTGGTGGAGGTGGGCAGTCGAGCGTTAAAGAGTAACCTGCTGCCGGGAA
GCCCGCCARGCAATCGCGGCCCCTTCCCCGGCT CTGGCAGCTCTGCGAGCGCGCCCGTGGGGAACGGGCCCTCCCCGGCGG
GGCGCGCGGGCGCGCGAGGTGGGCGGAGGCCT CGEAGCTGTGCCEGGECCGGGCCTCCCTCCCTAGGCCAGCGCGGGAGCGA
CCCGGAGGGGGCGGEGCCCEEEECEEGGCCTCGARAGCGCTGGCCGGCEGGAGCGLCGGLCCGGCCGGEECCCGCCCGCCTGCGGT
GTGGACGCCGCGCGGCCAATGCGCGCECCCGGGACGEGACGEGACGGGGECEEGGCEGGECGGGACGAGACGGEGCGGGGECEG
GGCGGGCCGGGCAGCCTCCGGGCGECGCGGCGCGEGCGECGECCEGAT CCAGGEGCGEEGETCGGCGECCCGGCCAGCCCGE
CCCGGCCCGGGGCCECGTCCTGRGAGTCAGCCCTCGCCGLCTGCAGCCTCEGCGCCCGGCCGGCCGECCATGGAGCGCCCCC
CGCCCCGCGCCGCCGGCCGGGACCCCAGTGCGCTGCGEECCGAGGCGCCGTGGCTGCGCGCEGAGGETCCGGGGCCGCGCG
CCBCGCCCGTGACGGTGCCCACGCCGCCGCAGGTACCGGGCGCCGGTGGGCGGGGGCGCCGACCARGTTTCTCTCGCTGCA
AMGATGGCGTCAGTGCTGCCCAAACTTCGGGCCCCCGEEEECGEGGCAGCEGGGGAGGGCGGCCGCGTCGGTCCGCGCGTGT
CCGTGGGTCCCGCCEGGGECTGCGCCEEECEGCCEGEGGAGCCCTTCCCGCCGCGCCGEGCTGGEEECEEGGCCEGEGGCGGE
GCCGCGCCGTCCACACCGGCCGCAGCCGETTTT CGAGGCGGGCGCCGAGCGGAT CCGCGGCGGAGGTTGAGGGACCCCCCT
CCCCCGGCCACCGCCTCCGCTGAGTCTGCCCCCTCCCCATCCGCAGGGCTCT TCCGTGGGCGGCEGCTTCGCGGGCTTGGA
GTTCGCGCGGCCGCAGGAGTCGGAGCCGLGGGCCTCGGACCTGGGGGCCCCCCGGACGTGGACGGGGECGGCGGCGGGGCC
CCGGACTCCGTCGGCGCACATCCCCGTCCCAGCGCAGAGGTGAGCGGGAGGCCCGGTGCCTCGEGACTCGGTGTGCGCAGG
GGCGGTGGGT GGGGTGCGGAGACACCGGCCCCGACGGAGGCCAGGTCAGGGCCCCAGGTTTGTAATTACCAGCCACCCCCA
AGCTCTTCAGCCCTGGAGGAGC TGAGCAGARATGATCGATGACTGGGAGTCCCTACACCT CCCTCCACCGCAGTTCCTCGG
GGCTAGAGCT CAGAACCCGGAGCGGGTGGCTGTGCGTCTCTGTGCAGAAGAGGCTGCGCGGT CGGCAT GGGGCGACTGTCC
BAGGAATCCCTGGGGCTCCTGACCGCCACCTCCCAACCCCTGCCAGGCCGGACACCTCGGTCTGGCTGCCAGGGCAGGGGCG
GGCCCTGGCCTGGCTCGCTGGEGCCTGEGGAGCTGCCCGTGCTTCCAGCCCAGTCTCCCCCTGGCTGCTGCCGGCTGCTGG
CCACTCCCACCTCCCAGGCCTGGCGTGAGGCCCACAGCTGCTGTTGCACAACCCTGGTTAATGTGTGATG

SEQ ID:67

>T2R {STAR6E6R)
GTTTGGGGTAGAGAGAACATACTGATTATGGGACT TTGCTTTGCAGCTTAGT GCTGTCCTGTCAGTGGGAAGCAACAGGGS
GCAGAACTCAGCTTGTGCCCATAGAGGGAATGT TTATACTAGGCCTGTCCAGAGGCAAATCATCCATCCTAGCAATTGGAA
CCTGACTTTTGGCAAGTCCTGCCACCATGGGCTAAAGTGTTCTGGGGTTCTAAATAARCATGARAGGCAACCTAGACCACA
AGGACTGCAATTCCTGCACAAGTCCTGGTGCTGTGTTGGGCTTGGAGCCAGGGAACTTGGAGTGCATGGAACCTAGTGAGA
TACCAGCTGAGACAACCAAGGARGTGCTTGTGTCACCCCTCCACCAACCCCAGGCAGTACAGATTGTACCTCCAAGACCCC
TTCCATCTGCT TGAGGAAGGTGGAGGGGARAGAGGACT TTGTTTTGCAACT TGGATTCCAGCCCATCCACAGTAGAATAAGG
CAACGGGCAGACTCCTAAGGCCCCCATCCCAGACCCTAGCTCCTGGATGACATTTCTARACACACCATGGGCCAGAAGGGA
ACCCATTGCCTTGAAGGGAAGGGCCCAGTCCTGGCAGRATTTATCATGTGCTGAATAAACAGCCCTTGGGCCCTGAATAAT
TAGTATTGGTAGCCAGGCAGTATTTACCACAGGCCTTGGGTGAGACCCAGAGCCATGTTGGCTTCAGGTGTGACCCAGCAC
ATTCCCAGCTGTGGTAACTTTGGGGAGAGACCACTTCTGCTT GAGAAAACGAGACAGAAGAGTAAAGGGGTCTTTATCTTG
CAGCCTGGTACCAGCTTGGCCGCAGTGGGGTAGAGCACCAAGAGAGCACCTGGGATAARCAAAATCAAAABACCTTTAGCT
AGACTAAGAGTAAAGAGAGAAGACCCAAGTAAATATAATCAAAGACAABRAARGGAGAGACATTACAACCAATACCTCAGAA
ATTCAAAGTATCATTAGCAGCTACTTTGAACAACT ATATGCCAGTAAATTGGAAAACCTAGAAGAATTATATAAATTCCTA
ACATATACAACCTACCAAGATTGAACCATGAAGARATTTAAAGCCT GAATAGGCCAATAACAAGCAATGAGATTGGAGCCC
TAATACAAARGT TTACAATGAGARACATTGCTCARACARATCATAGATGACACAAACAAATGGAARACATCCAATGCTCATG
GACAGGARARAAATATTTAAATTTCTATACTGCCCAARGCAGTTTATACATTCAATGCTATTCCTGTCAAAATACCAATCTT
ATTCTTCACAAAARARAAATTAAARATTACACAGAACCARAAAAGAGCCCARATACCCAAGGCAATTTTAAGCARARAGAR
CAAAGCTGGAGGCATCACGTTACCTGTGATCCACACTATAGGGCTACAGT ARATGAARCAGCAAGGTGCTGGTATACAAAC
AGACACATAAACCAATGGAATAGARATAAAGAGCTTAGAAATAATGCTCCACACCTCCAGCCATCCGATGTTTGAGAAAGTA
GACATAARCAAGCAATGAGGAGAGGACTCCCTATT CATTAAATCAACTCAAGACGGACCAAAAACCTAANTGTARAACARA
CAAACAARARAAATAACTGCTABAACCCTGGGAGATGACCTAGGAAATACCATTCTGGACAGTACCTGGTGARAATTTCAT
GCTGAAGACACCARAAACAATTGCAGCARAAGAARAAATTGACATATGGGAT CARATTAARCTTTAGAGCTTTTGCACAGC
APARATARACTATCAACAGAGTAAATAGGCACCCTACAGGAAGGGAGAAAATATTTTCAATCTGTGCTCTGACARAGTCCTA
ATATCCAGAGCCTATAAGGAACTTAAACARATTTACAAACAAAARACAANCARACACTATTACGAGTTGGAMAAGGACATGA
ATCGACACTTTTCAAARAGAAGACATACATGTGGCTAACAAGCATATGAAAAARATGCT CAACATTACTAATCATTAGAGAR
ATGCAAATCAAAACCACAATGAGATACCATCTCAACCAGTCTGAATGGCTGTTATTARAAAAAT CAGAAARRRACAGATGC
TGGCAAGGTTGTGGAGARARAGGAAACACTTATACAT TGTTGGGGGGAGTGTAAATTART TCAGCCATTGTGGAARGTATTG
TGGTGATTT TCTAAAGAACTAAARAGGAATTACTATTTTACCTGGAAATT TCATTATTGGGTATATACCCAARNGARATATG
AATTATTTTACTATARAGACAGATGCATGCATGTGTTCATTGTAGCACTATTCACAGTAGCAAAGACATGTTATCAACCTA
AATGCCCATTAACAGTARACTGGATAAGGAARATATGGTACATATACACTGTGGAATACTATGCAGTCATARAARAGAATGA
GATAATGTTCATTGCAGCAACATGGATGGAACTGGAGACCATTATCCTTGGGRARCTAACAAAGCAACAG

SEQ ID:68

>T3F
AGATTTGCCCTCAAGATTACAACTGCTGGGGCTARAGTGGTACAGAGCCTGAGTTCAGTAGGCTTCCATAGTCTCACTCAA
GAATGCARGTTTACCTCTCAATCTTTCAATCATCACAATTATAACAACTTTARARARGAGCCAACATGATATTTGCTTATCA
CTTTTCTACTCACATTCCAGTATTAACTCAAAAGTGTCAACACAACCTTCGTGATARATACTATTAACGT CATCATTCCTA
CTGTACAGATGATGATAGTGACACATAGGTTAAGT TGCCCARGGTCTTATTATTAAGGGTCATAGCCAGGATTTGATCTCT
TCAGTAAAGTTCTAGTCAATGCTCTTAACCATTAAGCCATGCRACACACCCAGAGCCAARCTGGGTTGTGTTGATGAT TATA
ATATTTGTTTTAACAAACAATAATTTTTCCTARATATAATATAGATTTTCCATARATACCATARATTCTTGATTATTTATT
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TCACTTTATTCCAARAGGAAGTTGAAT TCTGAGATT TAAATGAATAGCARACAACAGT TGCTTAATTTCACTACTTTTIGTC
ACTTGTAGCCAGTACTTAAAAAGAGATACATAATTTATTTTTGTTGATTTGCATTTCACATATAATTGTARGATCCTGGAG
AATARAGACTATATGTGTTATACCATTTTACTCTCT CACACAGTGTGTAGGCCTAGGCTTTGTGCATAGCARGTGTTARAR
AGTAATGTGACTCGTGATAGTTATTAGATTTATTGAAATTCAGAAATT TAGGGAAATGCACAATAARATGTACATTTTGTG
ATTCCGGTCAARATTACTTABAARATTATATTTTTCCTAT GAATAATTTTTATTTCACTTARATTATGTATAACAARATARCA
TGCATAATTAAACATTTACCACAAAGAAARTATTTGTACTATTGTTAT CACAATAAAGAACTTGCTACATARATTCARTTA
CACTTTTGTGGARAGTATCTTCATTATATAAAAACARTCTACATTTAGAATAGGAARATTGTACAARACATGAARATATAR
ACRAATTAAGCGAGAATTATCTAAAAAGCAACTCTTCAGAATTTAGAAGAATTGT CTAGAATARARAGAATTTAGAAGAAT
TATCTAAGARACARACCATARATATTCTGATGTATTTAAGACTCATATTCTAGAATCCTGACTAT TATTTTTTATACTTICTA
TGGCTAATCTCAAGTTTAGCTTTATTTTTCTAAAGCAATGAGGCCTGTAGAATATTTTTTCAGAATTCTCTGAGGTTTTTT
CTTTTTTGTCTTTCCTGTCATAGTATGCCAAT TATTCATGGGT TTATAGAATATGTATGCACTGCTARGAGCAGCARARACA
ABAGATATATGTGCTATTTATTAATTCATGTTGCTTTATTTARATTACT TGAAAATGATAAAGAAAARACTATTGTATTTA
CRACAGCRACCRAATATAGACTACCTGTAACTACATCTAACAGARTARATAMAATATAACATACAATATGTAGTARAATATA
TTTATAATATATATGTTCACTAAATAGTTARCCTGTARCTTACTTACAGTARATATATATAATATCTACTGAGATAGTACC
ACATTTTATTAAGGATTAAACTTTTAATAATTCAGAAGAATAARTATAATAAATTTCATTTGTTCTCAAACTAATTTGTTT
TTATTTGTTTGTTTTTTGTATTTTAAT TTGACAGTAGTTCCAAGATATTTTGGGGTATATAATGAGGTGATAATTGCARAG
AARATTCTGARAAGGARAAGACTAAGCGTGAATTGAAAGTAARATTCGTTAARAAGGTATAATAAACTGTGATACTGTAACA
ATAATTGAARATAGATAAAGARARAGGTAACATCAATAAATAGTCTATTATATATGTGAART TATGTTAATAARAGTGACAT
TTTATTTTCAATCCACAATTTCTGARATATATATGGCAATATTTTTCTGTTTTATTTTTTCAACCTCTGATTACTTTATTA
CATTTTTTTCTTTTTCTAGAATTTACTTGTATTTTCTCTGTGTCTAATATATGATTATTT CTGAACTAGCATCATTGGTCC
TGGAACCAGACTATATTATTCCCAAGGTAGAGCATCRARATATAACAAT TARAATAAATACTTTTAGT TACTTTAACRACCT
TTTGTCTTTCATTATAATTT TGGART TATAGTTTAGTACAATACAGATAGTTTTAATATCTGTTAGAGTGAAGATATATAT
ATATGTGTGTGTGTTTTTGAGAT GGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTACAGTGETGCCATCTCGGCTCACGGCAA
CCTCTGCGTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGGTAGCTGGGACTACAGGCGAGTGTCACCACGCCTG
GCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATATTAGCCAGGATGGTCTCGGTCTCCTGACT

SEQ ID:69

>T3R
CTTTTGGTGCCCTGTCCCTTATAATTTCCTCGTGTGTCCTTTCCCATTTGCTTATCCGATGACTTGCTTCTCTCACCCATT
GGATTGTGAGCCTCTTGTGGTCAGGGGCAGTGCTCTGTAAGCTGCTGTGTCCCCAGAATCTGGCCCAGTGTAGGCACTCAG
CAGCTATAGACTGATGTTAAGAGAAAATGCACATTTCATCTCAGCCT CAGAGCAGTTCTGGGAAACAGATAGGARACCARA
GCTCTGCARGAACGTGGGACTCTCTCAGGGCCATCACAACACTGTTGTTGGTCTCATGTT TGGTGACTGGGTCTCCTATTC
CTGGTCTCTTTCCTAGGCATAATGCTTTTATATAAAGT CCCTTCCATTGTTTTTTTGTT TGTTTTCTTTT TTCAGCCTAAA
TAACTTAGTTTCTCTAAACTTTTCTCCCAGGGACTCTTTTTTAARCCCTTTGAATTATTGCTGATTATTATCTTAATARCTT
TTATTTTTTTTCCATTTTGCATGTCATATTTTAGCAAAGCATTAAAAGGAACACGGCACAARGCACACCCATATTTTTGGA
TGCTGTGGATTTCATCATGCTGCTTATTCCATTATATCTAGT CAGTACCTCCAAGGCATTAATGCTGCCTTACCTCCTTCA
TTCGAAGACTTCCCTGTGCAAGGTGGARTATACGTAAGGAGGCAARCAGACTGGGTTATATGCCTGCTCTGCTTTACAGAG
GCCTCTTCCAGGAGTGTAATACGGGGGTTGCTCATACT CTGAAGAAGATAGTGGCAGGCTATTACTGTCATGAGAGCCAGA
ACGTGGCTGGCTTCTTACAGACAT GGCTTCATAGGGGCATGCCACGTGATTCCTGAGTAAGCCTTCTGGTGTGAATTCCCT
GCTCACTGGGEGTGATTCTTCACTTCCCACAGTTCAACCTGCTGTATTATCCTCTTACCTATGCTTTTCTGTGATCCATAGA
GGTAATTTAATTTTCAGT CCATGTACCTACCCTGCCTACTTAGTTTCTTCTCAGTGCCACACTTAATTCCTTCACATTTAC
TGATTAATTAAATGAGAAGACTATGCCAGGTGAAGGTTCAGCATCT TCAGAACT CTACATGATGCATTCCCTGAGGCTGCC
TTTCAATAACTGAGGTGATAT TCTTTGAGCAGTGTGACCTGTTAGAGGTGCCCAGT CAGGTCCGATGAARAGCCCTCTGAT
TTGTTGAAATAGTGCATTAGTAAAGTATTATAGTTTAT TTTCACRAAGCTAGAT TAGTTGTTACATGTTGGTTTTTGTTTT
GCCTAGCCCTARCAAGTATGGAGGTGACCTTGATGTGTCTATAGRATAT CAGGAATATCTGGCTGGGTGGGTGGCTCACAC
CTGTAATCCCAACAATTTGGGAGGCCGAGGTGEGCGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGAGAGGCCTGGCCAACATGGT
GAACCCCCGTCTCTACTAAAAATACAAARATTAGCCAGGTGTGETGGCAGGTGCCTGCAATCT CAGCTACTCCGGAGGCTG
ATGCAGGGGAATCACTTGAACCCGGGAGGTAGAGGT TGCAGTGAGCCAAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACA
GAGCGAGATTCTGCCTCAAAAAAAAARAAAARDARAAAARAARAARARGAATATCAGGAATATCCATTTTATGTCTCAACT
CACATACCTCACAGTTTTCTGGTCCAATTTTTAGGCACTTTATCAGGCCCTCATATGTTTTCARAAATAATTGCTAATGAC
TTTGATGAAGCTAGGCAAGATATTTTTTGGTT TTAGGGCAGTTTGGGCTATAGTTTGCAGCCTTCCTACTTTAATAGAAGA
ATTTTTAAACTAGATTCTCCCCCTTCTCAGGGTGGCTTTCTGCCTTTCCATTCTAGTGCTTCACACAGAAATGACAAGCTC
ACAGGGGACTTATCTAGAARAGGCCGAGATAARAATARGTACAATGTTAARARAATCTATCTTATAGTATCATTTATTTAG
AGCTTCCTCTCCTITTCTAATGRAAGGCTGCTGTAGTTTCCTTTTGTGCTTTTTTTGCTGAARGGCTTTTCAGTAATATTCC
CGTGTGTCCCCTGTGATGCTARARGCATGAGCTTGGGGGCAGGT TGACTGGCATTCAGGTCTTTGCTCAGCCTCCAGCCGL
AAGACARGGCGAATAATATTGATCT CATGGAGCTGAAATGAAAATTAACTTTTCTAATCTGTGAAAATGCT TTGTTATAAT
CCTTAAATACATGAATACATAGGTTGAAATAGCAAGTACCAAGTGCTGACATTATGTCCACARTTGCCACATGCCATGTCC
TTATGATTTTTGCCAGATGTTTAATAAGATTATARATGAATAGGTTAT TARATGGGCATCTCCTACTCTCTAGGTGTTTCT
GTTTCTGCTTCTCTGTTTTCTGTTTGTATCTCCATTTATTT TAATGCCTACCAT TATGTGAAGTCTGCCACCTTCCTATAC

SEQ ID:70

>T5F
GAACTCARATAGGGGTCTTGTACGGAGCAGGGGCTTGGTCCCTCGTACCTCTGGCCATACCTATGGAGCCCAGGGGATGCTT
GGCAGCACCTGGGAGGTGCCAACCCCEGGETGGCAAGGGAGGGCCGGTCCCACGCTCACATTGTCTTCTGTTCTCTCTCTCT
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CTTTATCTGTGTCGATGTCTCTCTCTCTTCCCCCGTGCCCGTGCCATCCTCTCCACCCCTGGATTCCTGTCTCTGCTTGGE
TTTCACCCACTTCTCCTCCCCACCCACGGECTGCTCCTCCTCCTGTCCCCACCTCCTCCCCGGGTGCAGGACGGGCCTCTTC
ACACCTGACCTCGCTTTTGAAGCCACAGTGAARARGCAGGTGCAGARGCTCARAGAGCCCAGTATCAAGTGTGTGGATATG
GTAGTCAGTGAGCTCACAGCCACCATCAGAARGTGTAGCGAARRGGTATGACGGCCGCCTGGGCEGGEGCTGGECCTGGCLG
TCCATTCCTTGTGGC CACAGCCTCCCGTGGGCAGRAGGATCTGCTGAGCCGGCCTCACGGCTACCCGCAGGGACCCAGLCC
TAGTGTTTCCTGCCAGTTTCTAACCCTGGGTACTTGCACTCATGACCCCTCCAGGCCCCCATCCCAGRAGACTTGACTCCA
ACCCAAGCCTCCTTGGTGGCACCTATGCTAGTGATGAAGATGATGTTAAGGAGATGGCAGCTGTTTACTGAGCACCTACTA
TGTGCCAAGCACACGCTARGTGCTTGCCCTTACTATCTGACTCAGTCCTCTCARCCACCCTAAGACGTGGGTAGTGTTGTT
ATTCCCATTTTGCAGATGGCARAACAGAGTCTCAGARAAGAGAAGCAGAGTGTGATTCAGTTTTAGGAAGGACAGAGGAAG
GGGTCTGAGGTCAGGGCCTCCTGGGCAGGGGGAGCTGTCCTAGTTCCTCARARCCAATTTGCCTGAARGCATATTGGATTA
CTCACTTTACAGTAATCCGTGCGTGAGAGACAGGGGCGGTCTCTTTTGAGTTGT CTGTGACTTTTTAGATGCCTTTTTCCT
ATTTGICTGCTTTTGGGCATT T'TGAGGATTTTTAGCCAGGTTGT CTARAGCAGT TCTTCCCAGGGGAGTGCGAGAGRATCA
GTTGCCTGCAGGAGCTTCTCCAGCAGGCTARATCAGAGGTGCCAGGGGTGAGCCCAGCCTCACCTATATCTGRAGGACTTC
CCTATGCTGGTGGGTGGAGGCACAT CCACCTTAGCATTGAGTT TCARATAAGCATCAATCATCTCCATTCCTTTTTITTTTT
TTTTTTTTTTTTTGAGATGGARATCTTGCT CTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACCATCTTGGCTCACTGCAACCTCT
GCCTCCTGGGTTCARGTATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGGGTGGCTGGGATTACTAGCATGTACCACCACACCTGGCTAAT
TTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTTGCCACGTTGGCCA

SEQ ID:71

>T5R
GATTACAGGCGTGAGCCACCACACCTGGCCCAGTGGGGTCCTTCTARARTGCARAGCTGATCATGTCTCTTCTTCCAGGCT
TAAAGCCCT CCCATGGCTTCCTGCAGCCCTGGTGCACGCCTTACGCCAAGCCTGARARCACTCTGCACACCCACCCCTTCC
CTGCACAARCGGGCCTCTGCACACTACCTGCCCCGGCCATGCCCCCGCAACCAGCCCTCTCTGCTTATCTACCTTGGCCTT
CTCTCTGGTCAAGCCCCAGGCCCGTCCCTGCCCCTAGGCCTTCACTTAGAGCCT CAGAAGCACT TCTTGCAGGAAGCCCTC
CAGACTICCAGAATGGGTCCAGAACCTACTTCCTTTTCGTGGCATTTCTGTATTCTTTTTTTTTTTCTTCCATAGAGCCAGG
GTCTCACTGTGTTTCCTAGGCTAGTCTCGAACT CCTGGGCTCAACTGATCCTCCTGCCT TGGCCTTCCATAGTGCTGGGAT
TACAGGCATGAGTCATTGCACCCGGCCTCCACAGT CTTAATTAATTGGTTGGAGCATTATTTGCATTAATATCTCTCACCA
CCCTCCCCATTCCTGT CCAAGACCTCAGGGAGGGCCAGGCCAGATGTATCATCTGCACCAGGGAGTCCCCTGCAGGGGCTT
CCAGATGTCTGCTAAATGAACACACAGCTCTCTCTGGCCAGTCCARGGCACCCCAGGAGGCCACCAGAAGCCTGCAGCCTC
CCTCCCTCCCTCCTGCTARGCCCARGGARTGAGCACTGAGCAGGGAATGGTAAT CTGGACACATCCATACTCTGCCCTTCA
GARACTACCTAGCTGTCACCCTGCACGAAARCAGGCACCAGCCTGAGAGTCAGGAGGCCTGGGCTCTGGGTCCACCTAGACA
GCTGTGGGGCGCAGGACCAACCGCACCCCAATCTCTARGCCTGGGTTTTTCCATACGTAAAARAATGAGGGCAGGGCGGGT
TAGACACTAGACCAGATCTGTGATGACAGGCCCGT TGGARGGCTGGAGGCGGEGCCCCTCGCTGARGGAAARTGCCTTACC
TCCAGARGTGGCCCGCCCTGGAGTGGCCAGCAARGGGGGCATTGCCCCTGCGCTGGAATACACCCAGAAGCAGGGTGTGAG
CAGGAGCTGCGGRGACCTTCAGGGACAGGACAGTC TAGGGAGGGGGTGAGCCCTTTGCAGATCTCCTGCTTATGCCAGGAG
AARGGTAAARCACCTCTCARACACACAAGGRAGCCAGGGGGCTGTGGGCTGGAACCTATAGCCGGCAACAGCGTATAGCTTAG
GATTTTATAGCATTGTTCTACCCTAGTTATGT TTCCTATACTTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTITGTTTGTTTGTTTGARA
TGGAGTCTCACTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTTGGCT CACTGCAGCCTCTGTCTTCCAGGTTCARGT
GATTCTCCTACTTCAGCCTTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGG

SEQ ID:72

>T7 :
CCATCTTATARATATATCATAATTTACTGAAAAATAT TTCAGTAATGTTGAARGGCCTCTGTGCCATTTCCAGCTTGAGGC
TATTCCTAAARATCCTTGCACATGTCTTTCAGTGCACACATGTATACATTTCGGTTGGGTATGCCTAGGAGTGGAATGACT
GGTTATAGGGTACACTTACGTTGAGCTTTGGTAGATACTACCAACTGCCAGTTT TCCARAGT TGTACCAATTTACATTCCT
ACCACCAGTACATGAGGGTTCCAGATGCTGAACGTCCTCACTAATGCT TGGTAATGTCTGCCTTTTTCATTTTAGTCATTC
TGGAGGTAGTGTGATAATATCTCATCGTGGTTATTTGCTTTAGCCTGATGATTAACGAT CCTGACCATTTTTTGGARCATT
TGGAGRTCATCTTTTGTGAAGTAARCTACT CAAATATTTTGCCCATTT TGCTACTGGGTTGTTCARRAGATTCATTARAAGA
ACTTCTTTTATATATGGGTTTGTAGTTGTTATTTAGATATTCTAGAGACTAGCCAGATCCCTATACTACARATACTTTCTC
CTACTTTGTAGTTTGCCTTTTTACTTTCTTTTATATACATATAATTTT TCCCCCTCCAAAAGACAGGGTCTTGCTCTGTTG
CCCAGGCTGGAGTGTAGIGGTGCART CATAGCT CACTGCAGCCTTGRACTCCTAAGCTCAAGCAAT CCTCCTTCCTCAGAC
TCTGGAGTAGTTGGAACAATAGGCACATGGCATTATGCGCAGTCAACT TTAAARRAARAAAANAARATT GTAGAGATGAGGTCT
TACTATGTTGTTGCCCAGGCTGATCTTTAACTCCTGGT CTAARGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCTCCCARGTAGCTAA
GAATACAGGTGTGFACCACCACATCTAGCTTTACTTT CTTAATGGCGTCTTTTARTGAACAGATAAT TCCTAAGTTTGATG
TAGTCAAATCATCATTTTTTCCTTTATAGTCAGCATT TATATCCAGTTCAAGTARAGARTATCATGAARACATTCTTCTTT
GTTTTCTTI TTAGARACTTTCATAARGTAGCATTTAAARATGTGAATTTT CCTATAATCCTAGCACTT CAGGAGGCTGTGCCA
CCGCACTCTAGCCTGGGCAACAGAGCGAGACCTTGTCTCARAATARAAAATTARARRAAARAAAT

SEC ID:73

>TOF
TGAGCATCTCTGAACTATTGCGCCATGTATTTCCAAT TTTCATATTGTGTAT TTGTATATTTTATATGTAATAGTATAGGT
GTRATATGTARATATATTTTATATGTATTTAAAATCTTTATATTTTGARGGGT TTTGT TTCAACTATTACTIGTTAATTTC
ACAGTCCCTTTCTTTGATGT TAGCAAATAGTACCTTCATGARCCTCAGAGGACTTGGATCTGAATGTGCAATGCCCTCTAG
TATTTCAAATARTAGTTCAGTTGGTATAGTATTTTTTTAATCTGCAAARAARCAATACTTGCTARTATAGCTATGTTAGAGT
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ABACAATAAATCGAGAATARATTTATAGCCTTTGARACAAAACAAACCAARAATTTTACTCCTTTTTGGCTTTCATCCCTG
CACTGGTATCTTAACTTCTGTTTGTATARAAGAATACCATTTTTTCACAGAAGACARAGAACAATCAGCCAATCTAATAAT
TATTTTATGGCCATGCT CTGAARTACAAT TARAATTATGATTGTGGACARTATGCCTTTTCGGGACCTGGCTGATGGTATT
TCTGGTGTGACCCCAACTTTCCAGTCAGTTCAGGGCAATARACAT TGGAT ACAGGACAGCTT TGGGGATGARATAGAATTA
AATTTAGTGTAGTTTTTGCCACTTTTAGCTGGATGCCTGGCGAGGGGTTTTGTGCCCTCTGAGAGCCTCCGTCTTCTCAAC
TGAGGGGTGGTTGTGAGTTTTGGGTCARAATGCT TGGTGTTTAGT AGATGCTTGGAGCTTCCATGRAACATGCAACCACGGC
GTTGCTGCTATTTGTTCAGATGCGAGAGGAACATGACTTT TGGCTGCCTGAGTGTTCTCATAGCATCTGGGCCTTCCTTGT
GAGATCGTCAGAAAGTGTTTCCTGCACAAAGCCTGTACTGCGGCCCTGGCGTGEGGCTGAT TGTCCCGCTACTCTGCTGTG
ATGGCTGAATTCAAAGAGTGGCCGATAGGAGCACGTATGGTGGGTGCCTTGTTAACAGCTCATAGCAGAAACGTGACAAGC
GGGAGAGGGCTTTGGGTTGTCCTGAACTTCAAACACCTGTARCTGCTGCGGGAAGAGCGGCACGTGGATGAAACGGACACA
GAGGGGGAATAGGCAGGARAGGACGCGGGCTCTT TTCGAAGCAGCAGGTCTCAAGGCGGCCAGCCACTGGCGCAGCTGCAG
CTGARGCCACGGCAGAGTCTCCATCCTTCCCACTATCTGCTGAATCAGAGARAGTGGCAGGCAACATTTTTAGTGCCTTAA
ATTTAGAACGCTTGCTCAAARTCAGACCCTACTTRAAATAARGGAGCGATACCCTCATTTCTTARATAGTARRARTGCCCTC
AGCAGAATTAACGGGAGTATCTTCCAACTTCATATCCTGAATGGAAARGT CTGTCCACCATCCCGAGGACGTGTTTGAAGC
GCAGTGTGAAAATCCAGCACGTCGTGGACCGECCAGACCCCTGTGCCGTGAGAGGCGGEGCGGCGEGECCETGEGGCGCTC
GCACTCCCGAGCTCATCGTGGCATGCGCTGAGCCGARAMCCACGAGGTAGAGGGARTGAGATC

SEQ ID:74

>TI9R
GAGCTTGATTGTCTGGCCGCGARAACAGGGCAGGCCCGTGTCCAACATGATAGTGACCAGGGAGACGACCACATCCATGTA
GGGCCTGGGGAGAGACAGGAGGGAGCEGT GGGCTGAGGCCAGCCTAGGTGETGGCCCTGCCTGTAGTCCTGTGGACTGGCT
GATGCCAACAGCCTCAGGTGTGGGECTCCTGCCACCCACCTCGCCTGCCACATCTTGCACATCCCCGAGGCAACTTTCGATC
TGCTGCACTCGGETCACCCGTACTGCCCAGECAAGGGCTGCCCATACGCACT CTGGACAGGCTGAGTGTCCTGCCCTIGTCCC
CCACATAAGGCTGCCGGCCATGGCTTCTGCACCTGGGETGGGATGCAGACACGCTGACCTGCCTTTCTCTGCGGGGCAGTGG
GGATGAACCCAGGTTGGACTGTGGCCTTGGCCAAGTGACCTGTATATGARACTGGGACAAAGCCCATCTTTGGCACGTAGC
CTGTGGGGTGGCAGGTGCTCAGGCTTTGGTGACAAGGT GGATGGGATGCCCAGARAGGGAGAGCCCATGGCTGAAGGCGTG
GGCAGGATTGT GGGGAAGGTGGTTGGAATTAGATGCCCAGAGCAAGAAT TTATT GGCACAGGTGGGCAGACAGAGGTGACC
AAAGGACAGGTGTAGGTCAGCAGGTGGCTGCTAGCACCTACCTCACTCTCTGGAACCCGATTCCCTTCATCCTARAGGGGA
TCTCAGRACGTTCCACACACCCCCTCCGCCTCCACCCTGGCCCTCACCCAGGCTCACCGCACAGCCAGGTAGCCTGGACAC
ACATCTCCATGAACCACTTGAAGGGTGTGGCCTCCATCTTGCCCCCCATGATCATCACCATCTCATCCGTCAGCTTGATGT
CGGGTTCCCAGCCGAGATTGCCGCCCGGCGAGCTTTCAAACATGAAGCCAAAGT CTGCARAACCCCAARGAGCTGCCTGTG
ACTGGGTAGGAGCCAGGGCGGGCAAGGACGAGTGGT CTGTTTTGAGGAGTGGAAAAGGACTCTTCAACAGGAGCACCCCCT
CCACCCCCAAANGGCAGGTTGTGTTTTCTTGGAGACAGTGATGEGGTGGEGTGETGGGECAGCAGGCAGAGAARGAGAAGGG
AGGAAGTGGAGGAAGGAGCCAAGCTGGGGCACTGAACCTGGACCAGCCCCACTCCGCCCAGCTCCAGCTTCTGACTCAGAG
CAATGGCGGCTCTCGCCCCAGCTCCCTGGGECCEEEGCCAGGCACCCTCTACAGCAGAACAGCT TGETGGCCGACAGTTCG
GACCTCAGAGCTGGACCCTIGACACTCCTGGCAGGGTGGTCCTGGGCATT CTCCTCTCT GTGGGEGTGGGGATCCCTATCCAC
CCCTGEETGCCEEEETGAAGGGAGAGGAGGGTGGECGCTGTGGCTGGCTGACCGAT GTGGATGATATGGCCCTTCTTGTCCA
GCATAATGTTGCCGTTGTGTCTGTCCTTGAT CTGCAGCAGGAACAGCAGGAGGCTGTAGGCGGCCATGCTTCGGATGAAGT
TGTAGCGGECCTGTGCAGAGAGCGCCCTGGGCTCARAAAGGCCCTGGGGCCTGTGGGCATTCT

SEQ ID:75

>T10F
AATCAARCTGGACCCTTATCTTCCACCATATACARARATTARAT GCAAGGTGGATTRAAGATT TARTTGTAAGGCCTCAAAC
TATARARTCTTAAAAGGAAACCTAGGAAATACCATCTGGACATCAGCCTTGGGACATAAT TTATAACTARGTCCTCARARAG
CRATTGCRACAARMAACAAADMNMCTGACAAGTGAGACCTAATTAAACTAAAGARCTTTTGCACAGCAAAAGAAARCTATCAAC
AGRATARACAGACAACCTACAGAATGGGAGAARATACTTGCAARACTATGCATCCAACAARGGTTTAATATCCAGARAT CCAT
AAGGCACTTARACAACTCAACAAACARARAACAAATAACTTCATTTARARARAGACATGAACAGACACTTCTCAARAGAAG
ACATACAAGTAGACARAAAACATAGGAAAARARTACTTACCATCACTAAT CATCAGARARATGCAAATCTAARCCATAATG
AGATATCATCTCACACCAGTCCAAATGGCCATTAATAARAAGACAAARRRCAACAGAAGCTGGCARGGCTGTGGAGARANA
GGARACACTTATACACTTTTGGTGGGAAAGTAAATTAGT TCAGCCACTGTGGAAAGCAGTTTGGAGATTTCT CARAGAACTA
AAAATAGAACTACCATATGACCCARCAATTCCATTACTGGTTAGATACCCAGAGGAAAATARATTGTTCTACAARAAAGAC
ATGTGCACTTGTATGTTCATTGCAGCACTATTCACAATAGCARAGACATGARATCAACCTAGGTGCCTGTCAGCAGTGAAT
TGGATAAAGAAAATGTGGTACATATACACCATGGAATACTACACAGCCATAATAGARGAATGARATCATGTTCTTTGCAGC
ARCATGGATCCAGLTGGAGGCCATCATCCTAAGCGAAT TAACAGAGGAACAARAAACCARATACCACATGTCCTCACTTGC
ARATGAGAGGTATATATAGACATAAACATGGGAACAATGGACACTGGGGACTCCTGGAGGAGGGARAGAAGTGGCAGGCAA
AGGGTTGARAAACTACTTATTGGGETACTATACTCACTACCTGGGTAAT CCGCTAGTAGGGAT CATTTGTTCCCCARACCTC
AGTATCACATAATATACCCATGTAACAARACCTGCACATGTACCCCCGAAT CTAAAATAAAAGTTGCARTTATTARAATABR
ATAAAAATAAAGCTAGCAATGAGCCCTATACATGAARATCAATARAACATAAT CATGGCTGTATAGAGGGGCTTGTCATTT
ATAGC

SEQ ID:76

>T10R
AATTTTACACACACACACACACACACACARCACACACACACACAATATCGCTCAGCCTTARAAAACATGCTACTAATCGGCTT
TAAGAARAGAAGARAATTCTGTCATT TCTGACACCATGGARGAACTTCAACATTACGTTAGGTGAACTAATTCAGGTACAG
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ARGAATACTACAGTATCTCACTTATATATGGAATGTAAAAATGT TGAACT CAARAGTAGAGAATGGAATGGTGGTTACCAG
GCCTTGAGAGAGAGGGGTARAGGTTGGTCARRAGATGCARAATT TCAGT TAAGAGGAAGGAGTACRAGAGATTTATTGTAC
ATCATGGTGACTATAAT TGATAACAATGTGCTTTTTTCTTGACAAT TGCTAAGAGTAGARAT TTGTTTATGGGCACCAAGCT
TGATTCCARGTCTTTGCTATTGTGAATAGTGCTGCCATGANCATGCAAATGCGTGTGTCTT TTTGGTAGARTGATTTGTTT
TCTTTTGGATATATACCCACTAATGGGATTGCTGGGTCARATGGTAGT TCTAAGTTCTTTGAGRAAT CTACARACTGCTTT
CTGTGGTGGCCAARCTARTTTACACT CCCATTAACTGTGTCTAAGTGTTCCCTTTTCTCCATGTCCTCACCAGCATCTGTT
GTTTTTTTGACTTTTTAATAATAGCCATTCIGACTGGTGTARGGAGGTATGCCATTGTGGTTTGATTTGCATTTCTCTGAT
TAGTAARAATGAAGCATTTTTTGTATGT TTGTCAGCCATGTATATGT CTTCTT TTGAGAAATATCTGTTCATTTATTTTGCC
CRCTTTTARATGAGGTTATTTGGT TTTGCTTGTTCAATTGTTTARAATTCTT TATCGATGCTGTATATTAGACCTTTGTTGA
ATGTGTAGTTTTGAGRATATTTTCTCTCCTTCIGTAGGTTGTCTGT TTACTCTTTTGATAGT TTATTT TGCTGT GCAGAAA
CTCTTTAGTTTARATTGGGCCTCATTTGT CAATTTTTGCTTTCGTTGTACTTGCTTTTGGTGACATTGT CACAAATTCTITTC
CTAAGGTCAATGTTCARRATGGTGTTTCCTAGGTCTTCTTCTARAAGT CTTATAGT TTGAGGGT TTACATTTARATCTTTA
ATCTATCTTAAGTTAATATTTGTATATGGTGAGAGAAAGGGETCCAGT TTAATTCTTTTGCATATGACTAGCCAGCTATCC
CAGCACTATTTATTARATAGGGAGTACTTTCCTCATTGCTTATTTTTGTCGACTTTGTTCAAGATCAGATGGCTGTAGGTG
TGTG

SEQ ID:77

>T11F
TCTTTGGGGTATGATTATATGTCTAGGTAAAACTCTTTTAAGAAGATGAAGCAGAGAGGATTGAATTGACAAAGACAGCTC
TTTAAARATTAAGGTTATTTCAAGACTARGAACATAACTGCTTAATTGCAGGTAATAACAGARAARACTTGGARATARACA
TCCCATTATTTGACCTCCAAGGCAGAAGACTGGCACCAAGGARAATGGCAGCTTCGTCCCTTTCCTGTCTTGGGCATTGGTA
AARGGAGTTGTCTAGACATGTTTGATTTCTGTTTCAGCCCTTATTAGTAGTTATGCCATGGCABATTATTCAATTTCTCTG
ACTCAGTTTCCTTATTCAGAARATGGAAGCATAATTCTTGCCTCATAGGGCCATGAAGAT TARATGAGGGGTGTCTTGAAG
TGTCTGGGACATARAT CTTCRATARAAGCTAATTCCTTTTTTTTACAGT TATCT CARACCT TTTAGTGAATTGGTGCTTAT
CAGTGAGCTTTTTAGGTGATGCAAAGACCCTIGCTTTIGCTCATT TTAAGGAACAGTTATTTTTCTTTCTCCATTTTGAAGTT
TCTTGTTTGCTGCCIGGTTGATATGGTTTGGCTGTGTCCCCACCCATATCTCATCT TGAATTGTAGT TCCCATAATCCCCA
CATGTCATGGGAGGGACCTGGIGGGAGGTART TGAACCATGGGGGTGGT TACCCTCATGCTGTTCTTGTGATAGTGAGTGA
GTTCTCACRAGAGCTGATGGTTTTATAAGGGGCTTCCCCCTTCGCTTGGCACTCATTCTCTCTCCTGT TACCCTGTGAAGA
GGTGTCTCCTGCCGTGATTGTAAGT TTCCCGAGGCCTCCCGGCCATGT GARACTGTGAGTCAATTARACCTCTTTTCTTTA
TAAATTACCAAGT CTTGGGTATTCCTTCAAAGCAGCATGAGAACAGACTAATACATTGGTTTARATTAGAATGCCARAATT
TARATAATTTTTATCT TGAATAGTAGATGGAAT TAACTTTCTCTTGAAAGATATAT TTTAAAAAATTGAACTTACACAGAC
AGTTTTGRAATGGTCT TATTTTAGTT TTATTTATTTATTTATTTTGAGACAGAGTCTCACAGTGTCGCCCAGGCTGGAGTG
CAATGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCAGGGTCAAGCGATTCTCTTGCCT CAGCTTCCTGAGTAGCT GGG
ATTATAGGCGCCCACCACCATGCCCRGCTAATTT TTGTGTTTT TAGTAGAGACGGGGT TTCACCATGT TGGCCAGGCTGGT
CTCGAACTCCTGACATCGTGATTCTCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTCTCAGGAT TACAGGCATGARCCACCGCGCCTGGCT
GAAATTGTTTTTATTATAGATGTTGCTTGTGCAGTTTTGT TRAGAAGTTCGTGACTTTTAACAGTGATGRAAATACTTCGTC
ATTCAACAGGTTATTTTTCTGCTGGTTGTAGGTTATT TGTAAGGAACTGTTAGTCTCCTATCTGGGTGGACATGTAATAGT
ATCAGTTACTGAACCAGAACTTTARACACCTTTCTGATACT CACACTGGGAGGT CACCAAGTATCTCAGAATAAAATGTCC
CARACTGAACCTACCATGTTCCCAGAAACCCAGCCCTTCTCAART TCCCAGACT TGGTGAATGGGRAGCCTGTCCTTGCAGT
CTTGTAGCCCAAAACCTAGGGCTTAAGAACACCTTCTTCCTTACTCCCATATGCARCCCATCAAGTTCCATGCATTTCATC
TCCTAATCTCAAATCCCTTCACCCATCTCCACAGCCACCCCGCTAGTCCGGGCTGCCATTGTCTCTCACT TARAATGTTGT
TATTGTCTAACTGACCTTCCTGAACCCTTTCTTGCCTCTTTCCAGTTTATT TTCCACACTACAGCCAGARRARGCTTTTCA
ARATACGCATCTGGTCACCTGCATACCTGTCTCCAGACCACATACAATARGCCTTCA

SEQ ID:78

>T11R
TCTGCCAGCGGCTCCCGCGCCAGGTCCTCGAAGCGCACCAGGCGGTAGCGGCCGCGCAGGAAGGGTGGCGGCTTGAGTGTG
GCGGCCTCEGCGATGCGCACGTGGCTGCGGCACACCTCGCGAATCAGGCGCAGGTGAGGGTCGGCCT CCACCCACTTGCCG
TTGGTGCCCAGCACGATGCCGTTGTCGCGTGCCAGTAT CGGGCCCGCCEGCCTCCCGGGAGCGCAGCACGGCCCGCGGGTCG
CGCACCAGGTGCACGATGCGCAGGTTGAGCGCGGGGTCGCTGAGCAGCGEGTAGAGCACCTGCAGGTTGARGAAGCGCACC
TCCTTGAGCACCACGTGGCTGTAGGAGCGGCAGGCCTCCCGEGCCAGGCTGAATGGCTGCCGCGTGCACAGTGTCTTGCAT
ACGTCCTGCTTGCTGATGGTGCCTCGGGGARAGGCGCTGCAGECGGGCGGCGAGCACAGCGCGCGGCTCGTTGCCCAGTTG
RAAAAAGGCGGACAGGTTTCGGCTCTGTGGCATGTAGGCATCAAACACGT CCATGTCGCACARAAAAGATAGAGCGCATCAGG
TCGCGCACGGCCATGTGCAGCGTTGCCGCGCTGCCCTGCGACAGGGTGGTC CACACATGCCACGCGGGCTCCATCAGGTAG
AAGACGTCGGGGTGCTGGCTGAAGAGCTGGCCCAAGAAGGATGAGCCCGAGCGCCACGAGGACAGCACCAGCACGTGCACAR
CGATCCTICGCCGCCGGCTGGGGATGAGGGCCCTGGCCGGGRGATGATGARGAGCAGGAGGCAGGTGGTCTGTGCCAGGAGS
AGCACTGTCACTGTCTTGCTGGAGAACCGTGGCAGCCACATGCGGGCGGCTGGGGGCCTTCGGGTGGAGTGGGCARCTTTA
GGGACCCGGGCCCTCATGCCCATCCCATGCCCCAATTACTGCCCAGTGCCCTCAGGGAT CAGCCCTCAGATTCGGCTACCC
TACCCATTGGACTTCCCAAGACTCCCAAGGTCTCAGT CGAGCACTTTCCCAGGAATACGGAGT CAAGACATAGGCCAGRAT
ATAGTCTGTGCTCACAGCAGRAGTCCAGTTIGCAGAATAATGTGGGATATCAT CARACTGTCTACCTACCCACCCACCCACC
TACTTACATACCTACAGGCTATCTATCTGTAGAGAGARATACTATGTTTCARAGAGRACTCCTGTCTTTTGCTTCAGGATA
CCTCTTAGAGAGACCCTTTTAGGT TGTGGAGCTARAAGGGCTTGATGGGGGCT TCGGTGGATGT CAGAGCACCACCAGGCT
CGCCGAGGTTGRATCCTGGCTCTGCCACTTCCTAGCCTATGATCT TGCTTATGAAGATCACT TARATCTCTCTGTGACGGA
TCACTTTACCCGTGTGTGARAGAGGGATAATTCCGGTACCTGGCTCACAGGAT CTGGGGGGATTGGEGEGETTATTATAATG
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BAAGATGGGGGARGGGAACACGCAGTCATGCCCATAACTGAGGATTGCACCTTTTACAAGGTGTGCTTCTGTATTATATAAT
TTTTTTAACAGGCAGGTATARARCTTTTGTCAGCCAGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCATTATGGGAGGCCGA
GGCGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCAT CCTGGCTAACACAGTGAGACCCCATCTCTACTAAAARTACARARA
ATTAGCCAGGCGTGATGGTGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCTGGGAGG
CAGAGGTGGCAGTGAGCTGAGATTGCGCCACTGCACTGCAGCCTGAGTGAAGAGTGAGACTCCGTTTCAAAAAARARNRAR
AAAACAACAANAAARAAACTTTTGTCATTARAGATAAACAAGTAAATAAAGTGGACARAGAACAGCAACTGTTGTCATCAC
TGGTGGGGAGTGAAGT GCTGTAGGCAGCATGGGCTCCAGAAGGAGGGTGTCCTGGAG

SEQ ID:79

>T12
TGGCATCCAGCATGGAGCCCACAGCTTCCCTTTGTAGAATTGCCCAGTTGT TGCAGAGTGCTTTGGT CTCAATGGGTCTAR
BGCTCTTGATGATATAAGASCTTCAACTTCCTTTTCCCTCTCCTCCCCGCAGGCTGCACAATGTCCTGGTGAATCACCTGG
GACTTCAGAGCTCTGCCACCCTGGGTGTGAAGCTCAGGTCTGCTCTTGGTAGCTTGGTCAGTGTGAAGTACACCGTGATTT
TGGGCARGCTGCTTAACCTCCCTGGCCCTCCGTTTCCTCATCTGTAGAAT GGGGATATTCACAGAACCTACTTGTAGGGCC
ATGGTGAGGATTAAATGATGAACAGTGCT GGCAAACAGGAAATGCTATATAAGTGT CCCTAGCAATATACACACCGCACAT
CCTCAGTCACCACGTGTGT TCACTGAGGTATGGGCCATGTGTGGCTGGAATTGTGTTCCCTAARAAGATATGTTGATGTGC
TAARCTTGAGGTCCCTGTGAATGCAGGAAACCAAAATATTTCTTCTCAARATAGTGAGGATTGTTAAGTTARAGACACTGAA
AATGCAGGGGAACACTGCCTTGGCCTCTACTTGCCTGATGACAGGCACGAATCCTTCCTTACTTAAGACACATCACTTGCT
TATCAGCCCAGAGAAAGCACCTGCAGGCACCAGGAARATCTAGGAACAGATTTTACTCTCTTCCCACATTTTCCCACTTTT
TCARACACTGAAACTGCTCTCTCCTTTGTCTTGTCACTAGATAGGATTTATGGCTCTTTGT TARAAATATTGTTTAAGCAAG
GCTTCTACGCCACTAGCT TGAGAGAGAAATACTTTTGAACTGAGGCCTCTTCCGCATGATAGGCAGAGCATGCATTAATAC
ATTTCTGCTTGTTTCTCTTTTGTTAATCTGACTTTTGTTTTCCAGAGTGTCTCARATAAGARCATAAAAGGGAGGGGAGAA
ATTATAGTTTCTCCCCTACATGAACTTATTCGGATATAGGGTCTT TGCAGATGTAATCAAGTTAAGATGARGTCATATTTG
ATTAGGATAGGCCCTAATTAAATATGETTGCTGTCTTTATARAATGAGAAGAAGAGACCAGGTGTGGTGGCTCACACCTAT
AATCCCAGAACTTTGGGATGCCAAGGCAGGAGGATTGCTTGAGGCCAGGAGT TTGAGACTAGCCTGGGCAACACAGCARGA
CTCCATCTCCARAAMAATTAARAAATTAGCTGGGCATGGTGGCATGCACCTGTAGCCCCAGCTACTTGGTGGGCTGAGGCAG
GAGGATCAATTGATCCCAAGAGTTCAAAGCTGCAGTGAGCTATGATGGCACCACGGCAACCTGGGTGACAGAGCGAGACCC
TGTCTCTTAAAGAAGAAARAANAGAGGAGAARAARACAGAGACACAGARARARAGTCCTTGGGATGATARATGCAGARATTGG
AGCCATATATCCACAAGACAAGGAACCACCAGGATTCTTGGGAACTCCAGAAGCTAAGAAGAGGGCATGGAACAGGTTCTA
CCCTAGGGCCTTCAGAGGGAGCGCAGCCCTGCAGACACCCTGAGTTCAGACTTCTGGCCTCCAGAACTGCGARAGAATAAC
TTTCTGTTGTTACAGCAGCCCTAAGGCACTAGTACAGGTGACATGTATTGCTCT TCTGAAGAGCAGEGTGTCTACAGCGGC
AGAGGTCTGGGT CCTGGCACGTGCCCTTTAGGATTCCAATATCCTTAGGGGCCTGCTGGT GCTGACAGTTCCAGARACCATA
AGACAGAATTCCTGCGGGCCAGT TTGGAAGCAGAGACAGGAAACTGGAAGAGCCCTTAGCCTGTGCTTGGGCT TARAGCCC
TTTAGCTTGTGGCTTTAACTCTGARACTTCTAGAGGGCATCTTGCAGGT CAGT GTGAGGTACAGAAGTTGTCACAAGCTTC
CTGGCTCAAAGAAAGTGAGACTTCACGAACTTTTCTGGACATCACACCAGCACT TATGAAGTTATCTTGTTAAGCACAGAT
GAAATCAGARATACAGGCATTCACCATCACTTARACARAGCTCAGATTGT AGAGTGCGAGGAAGART CGGTGGGA

SEQ ID:80

>T13F
CAGATCTCTAARAGTATTGGGTGTGGACTAGAGCTCTGGACGGCCTAARAGGAARAGGAATGTGCCGGTTCACAGGGACCCGCG
GCTAAGCTCRAAGGGTARARTACAGCTTTACARAGCATCTTTAGGCTGTTCCTTCCCARACGTGCTTAGAAGGGAACAGGGA
AAGGCGGGTGTGTTTTCTCACTGAGGTTCTTCTAGTGGCTGGAATCTGATAGAGTACCAAGT TGTAGGGATATGGATATAT
TTTCCCTTTGGCACTCCATAAAGCTARATGTTGGGCTGAAARRAGGATGCAGCCTATAAACAAGTATTTTTCCTGARACCA
ACTGCATGAGGRAACGCTGCGCTCCCCCTCAGGGAGCAGTTTCTGAAGCCAGCTGAGCACAGCTGGCACTGGCCAGAGGGA
GCCCTCCACCCTCCCACCACGTATGCCCACCTGCARACCTGGGTTCTGAGTCCCCATGCAGGGGACAGACCTGARRATTCC
AGTTTGTGTCCTTTCAGGTCATCGACAGGAATGACAGCCTGGCAAGCTGCAGTGACTGCACACAGCTACCCTGTGAGCTCC
ACTTGTGTGGETGCAGGTGEGCGACAGGAGTGTGTGACACAGACAGGCACT CCACCAGGAGGARACCCACAGCAGACGTCA
ACCATCGCTTTATTAARGGCTGCGAGTCGGGEGGGCTGAGTCATGCACTCCACAGACACCCCCACTGCTCCCAAGGT CCACTT
TTGGATGACCCTGAAGGCAGAGACTCCTGAGATCTGGGCCACAAT CTAGGGTGAGCCACCCACAGTGCCCTGCTGGACAGE
GGGGTATGCGGACTGCACGGGGGGGCCCTCAGCAGGGGTCTTCCTGCCTAGGGTGGGGCTGGCTCCAGTGGGTCCTGGGCT
CAGGCAGGGGGEGGTGGCAGGGAGGCAGGGACATCCCCCCGCCCTCTGGCCTATGGCTTTGT TGCCCTATTGCCACCAGCGC
AGAAGCAATGTGCTATACCGTGAGGTGATGAAGAAGAGCCCCGGGAGGGAGCAGGCAGCTCTGTGCCTGGGGCCTGGCCAG
ACCTCAGGGGTGCTGTGGCCCTGCTCCTGTTCCCCCTCAGCTCCTCCCAGCAATGGGTCTCCTCCAGTGGAGGTCAGTCAC
TCAGAAGTGGACCLGCAGCACGTCTTGGCTAGCAACCGGCCGCTGGCAGGCTGTGCACGT CATGGGCAGGGAGCGTTGCTT
CTCACCCAGGCAGGGT CGGCACAGGAGGTGGCCGCAGGGCAGCTGGTACACCGGCTCCTTT TTGAAGTAGGGAGARARTAC
TCTTTTGCAGGAGGCACATTCGGGGCCCAGGATGCTCCCAGGCTGCTCTGGTAAATCAGGAAGGARAACAGGCCAGGGTTA
GGARAGCTGCTCCATGGTCCAGGCTGCTCTGAGGGGCAGAGCCTTCCCACCGTGCTGCTGCAGCATCTGGCTTCATCCCTC
CCGAGTCCATCCCAGTCTGATCAGGTAGGGGAGTGGAAGCGGGAGAGGGAGCCTGGGRACCCGGGAGGCCTCTTCTCTATC
ATCTTTGACCARAATCTCAGTGCCTCTACGRATGCT TGAGAAGAGCTGGCTTCTGAGGGCAGCAGGCAGGACTGGGCCCTTC
CTCCTGGTCTCCCAGCAAGGTTTACTTTCCCCTGCGATAGGTGGCCAAGGCTGGAGCAAGGCACAGCTCACTCTGACAAG

SEQ ID:81
>T13R
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GAATCTGACCACTCAGT CCCACAT CCCAGGATTCAGAGAARARAGARAT TCCAGTGAGGGCT CTGGACCCCACACRGCTARGG
CTTCCAGGGTTTAGGCARGCCCTGAGGGACACCCAT CATAATTACCCAGACGGGGGCCCAGCAT CCCGCCCCAGCATTCTG
CCTTGCAAGGAGCTCCCTCACCAGGGCTCAGGGARGGGACAGCCTGCAGTTCCAGCARGGGAGGCCTGCAGAGTCAGCCAC
AGGTGGCCACTATCGGTTGCTTGGTGCCAACTTAGTGTGAGGGGGCAGGGCCCAGACTCGAGGGTGCCATTACCGTCCCCC
ATCGTGTACTTCTTTTCCTCGTAGCTTGAGT CTGTGTATTCCAGGAGCAGGCGGATGGARTGGGCCAGCTGGGAGAGATGG
CCCACAGCTCGGETCAGAGATGGAGGGTCCCTGACT TTGTGACGACTCTGCACAAGGGGAGCCCCATCTCCTCCTCTCGTT
CCTGCCTCACCCGCCCCCACCCCGCACGCCCAGCCACACGCACAGACAGCGGCAAGCACAGACCCCGCTGTCAGGGACAGC
CCTGAAGAGGAACCGTCCCTAGAGCCCGTCCTGCAGCTGCTCCACACTTCCCCGCCCCCACGCACCCCCGTCCCACCGCCC
AGCGGACCCTGGCTCACCCCGCGGATGTTCCAGTACCCCAGTGTCATGGGCATGGTGCTGGTTGCTGTGGATTCTGCAGAC
AGGCCTCAGCGGEGECGGGGECTCAGCCTTTGTGAGAGGCCCAGAGAGGGTAGAGGGGAARGCCTTGCTGCGACCCCGCCCCAC
GGCCCGCCCTGCCCCCGAARCGGGCCAATCTGGAGGCCTGGAGCGCGCTCATGGGGCTAGGAGTAGEGATCTCCTCCCACCT
CCCAGCCCCGTGGGTTTCAGGAGAGAGATCAGGACGCCCAGARGCCCAGGGCEGGGCAGARACTGGTTGAGTCCAGGGGTTC
AAGACTGAACTGAGCTATGATCGCGCCGCTGCACTCTAGGTTAGGCARGAANGAANGGCT CTCTCTAAARCAGAGAGATTC
TGAATAAAGTAATAARTAGCCTAATAAAGAAAAATAACACAAAAGAACAT TTGGTGCTCAGGGATT CACTGGATAAGTTTTC
AAARCTTTTCAATGTATGATAGAGATTGTTATAAACTGCEGACATACGTGGCATGACAGACCTAACGTGGGARGGACARCA
CAGGCRAGGATGATTATAACTCACTGTCACTTATCAGCCTAAATCCAAACGTCAGGARTACCGCCTCAGAGAAAAGAAAAT
GATGTTTTTGTCATARGTGGTGCTGTGCTCCTAGGGAGCT TGCT GGGTGGGAAGAGAGACAGAARGGT GGGEAGCAGGGGC
TGGTGGACTTGGGCAGGGAGGAGAAAGCCCATGTGGAAACGTTAGAAT CTGGGGTAATCAGAGGTCTTTGTATTCATTCGT
TTTGTARATTTCTCAAACTCTCATGTTARATCAAAATARABRAGT TARAAANAAAAMACTACCAGGACAGACATACACAAAT
ATTATTAACTGRAATARATGTTCCATCAAARAGGACTTACCTTAACTACATGAGTTATATTATGATTTCTATTATTATTAT
TATTATTATTTTAATATTAGTATCCATCCAGCACACCACTGGTCTTCAAGTGGAGGTAACTTTGCCCCTCAGGGGACATGT

SEQ ID:82

>T14

ATCAGCCCCCACATGCCCAGCCCTGTGCTCAGCT CTGCAGCGGGGCATGGTGGGCAGAGACACAGAGGCCARGGCCCTGCT
TCGGGGACGGTGGGCCTGGGATGAGCATGGCCT TGGCCTTCGCCGAGAGTNCTCTTGTGAAGGAGGGGTCAGGAGGGGCTG
CTGCAGCTGGGGAGGAGGGCGATCGCACTGTGGCANGARGTGAANTAGTGTGGGTGCCTNGCACCCCAGGCACGGCCAGCC
TGGGGTATGGACCCGGGGCCNT CTGTTCTAGAGCAGGARGGTATGGTGAGGACCTCAAANGGACAGCCACTGGAGAGCTCC
AGGCAGAGGNACTTGAGAGGCCCTGGGGECCATCCTGTCTCTTTTCTGGGTCTGTGTGCTCTGGECCTGGGCCCTTCCTCTG
CTCCCCCGGGCTTGGAGAGGGCTGGCCTTGCCTCGTGCAAAGGACCACTCTAGACTGGTACCAAGTCTGGCCCATGGCCTC
CTGTGGGTGCAGGCCTGTGCGEGTGACCTGAGAGCCAGGGCTGGCAGCGTCAGAGTCAGGAGAGGGATGGCAGTGGATGCCC
TGTGCAGGATCTGCCTAATCATGGTGAGGCTGGAGGAATCCARAGTGGGCATGCACTCTGCACTCATTTCTTTATTCATGT
GTGCCCATCCCARCAAGCAGGGAGCCTGGCCAGGAGGGCCCCTGGGAGARGGCACTGATGGGCTGTGTTCCATTTAGGARAG
GATGGACGGTTGTGAGACGGGTARGTCAGARCGGGCTGCCCACCTCGGCCGAGAGGGCCCCGTGCGTGGGTTGGCACCATCT
GGGCCTGGAGAGCTGCTCAGGAGGLT CTCTAGGGECT GGGTGACCAGGNCTGGGGTACAGTAGCCATGGGAGCAGGTGCTTA
CCTGGGGCTGTCCCTGAGCAGGGGCTGCATTGGGTGCTCTGTGAGCACACACTTCTCTATTCACCTGAGTCCCNCTGAGTG
ATGAGNACACCCTTGTTTTGCAGATGAATCTGAGCATGGAGATGTTARAGTGGCTTGCCTGAGCCACACAGCAGATGGATGG
TGTAGCTGGGACCTGAGGGCAGGCAGTCCCAGCCCGAGGACTTCCCARGGTTGTGGCARACTCTGACAGCATGACCCCAGS
GARCACCCATCTCAGCTCTGGTCAGACACTGCGGAGTTGTGT TGTAACCCACACAGCTGGAGACAGCCACCCTAGCCCCAC
CCTTATCCTCTCCCAAAGGAACCTGCCCTTTCCCTTCATTTTCCTCTTACTGCATTGAGGGACCACACAGTGTGGCAGAAG
GRACATGGGTTCAGGACCCAGATGGACTTGCTTCACAGTGCAGCCCTCCTGTCCTCTTGCAGAGTGCGTCTTCCACTGTGA
AGTTGGGACAGTCACACCAACTCAATACTGCTGGGCCCGTCACACGGTGGGCAGGCAACGEGATGGCAGTCACTGGCTGTGG
GTCTGCAGAGGTGGGATCCARGCT

SEQ ID:83

>T17
GGCGCCACTACGGGATTAAGCCTGARACCCGAGCGGCCCCGGCCCCCGCCACGGCCGCCTCCACCACCTCCTCCTCCTCCA
CTTCCTTATCCTCCTCCTCCAAACGGACTGAGTGCTCCGTGGCCCGGGAGT CCCAGGGGAGCAGCGGCCCCGAGTTCTCGT
GCAACTCGTTCCTGCAGGAGAAGGCGGCAGCGGCGALGGGGGGAACCGGGCCTGGEGCAGGGATCGGGECCGCGACTGGGA
CGGGCGGCTCGTCGGAGCCCTCAGCTTGCAGCGACCACCCGATCCCAGGCTGTTCGCTGAAGGAGGAGGAGARGCAGCATT
CGCAGCCGCAGCAGCAGCAACTTGACCCAAGTAAGTGCARAAGAAATTGCCCCCTGATTTATTGCTGAAACCTGTAAGGCT
CGARTGTGCAAAACTGATAGTTTTACTAARCCTATAAAABRCGTCTAGACGCCTACCCAAGCCTAGGCGAACAACATGCATCC
ATARARAGAGCTTCCCATAACCACCTACCCTGGGCGCTCAGTTAGTACGGTAAACAGAGCGCGAGCATTAAGGCTTTTTAT
GATAATTCCCCACPAGTTGTGARAAGCGACCATCCTTGGTGARATTARTTTARCGACCTCTCTTCCCCACCCTGTGGTCTC
TCCCTGCCTCCCCTCCTCTCCTCTCTCCCCGTCTCCAARCCTCCCTCTTTGTAGACRACCCCGCCGCGAACTGGATCCACG
CTCGCTCCACCCGGAARAAGCGCTGTCCCTACACCAAATACCAGACGCT TGAGCTGGAGARAGAATTCCTCTTCAACATGT
ACCTCACCCGGGACCGGCGCTACGAGGTGGCCAGGATTCTCARCCTAACAGAGAGACAGGTCAARATCTGGTTTCAGALCC
GTAGGATGAAARATGAARRAAGATGAGCARGGAGARATGCCCCAAAGGAGACTGACCCGGCGCGGTGCTGGCGGGAGCGCTCA
AGGGCAGCGGATTTGTTGTTGTTGCTGTTTTCCT T TGTGGGTGTTTGGTGCTTGATTTCCAGARACTCTCCAGCGACTTGG
ACTTCTTCTTCTITTTTTTTTTTCT T TTTAGATAGARGTGACTGTGTGGTTGGTCTCTGAGGTATTTGGGGGACTCTGTATT
TGCTCGTTTACGTGTTGGAAARACCARGTGGCTTTGGGETTTCGCCCTATCCCACTCCCTCTCTTTCCTGCTCCATTGGTT
CCTTAAGARATGCTATATTTTGTGAGTGCARGCTGGCTTGGGGAGCCCTCTCTTGTGTAAATGTCCCCCATGTTTCTGARA
AGTGCTGTAGTTTAGTCCCCTCACCCCCAGCACTGCCCARACAGGGGCCAAGTGCGCCCCAAT TCCARGAATGAAGGCAGA
GCGACRRCAGTGCGGACACCCCGGCTGCTAGCCCACGATGARGCCCGGCGGGETTGCCCACCAGTTGCGAAMGCCCCCTTT
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CCTCAGGGAGCACGCGGGACCTCGGTGGAGAT CTCCAGTGAGGCTTAGAGGAGCCCAGGGCCTCGGGCGGGTTGGGGTTTG
TCCTCAGTGCATTGGACGCGCTGCTCTCTCCCCTGARGGCTGGGCTCGCGTGGGCGECCGCGEETGETGGCCCTCCCGGTT
CCTGCCCGAGGACCAGTTGTARATGTTACTGCTTCCTACTARTARATGCTGACCTGATCA

SEQ ID:B4

>T18
GATCATCTACTAGGTTGARAGGAGAGAATATGACTTCCAGAACAGCACTGATGCTTAAANAGGATGCCTCTGGAAGARRAG
GAGGAAGAGEAGCAAGTGATGGGAGAATACAGTGGGACT TTGGGCACCATAGGGTCATCCTGAGT TTTTCACCARRATCAG
GAACAGCGGCAAAACTGGT TTCACTGAAGARGACACACGTTTGGAGACATGTGTAGTCTCCARGGATTCTCACTTAACARA,
GCCTATTTCTGTTGTTARARACCCCTGCATARTGCACCCACACACARACACAAGGCTTGGTCTGTGTTCCTGGCCACCTAA
AGAAACTGATTCCCAGTAAGTTTARACCTGAATGARATGTTTCTGCAAATTCAGCCTCAARATTCCTCCTCTACCTGGCAT
CCCTGGCTTGTAAACTATGTGTCTCATTAGTTCATARACAAAGCAGCCCTGACTTTGCCTTGTACTCAACCACAGCCCTAG
GAGCCAGTAGAATTTGTCCAGAGGTGCTGGGCTTTGGAGCCCAAGTGGACAARGTCAGACCCCCT TTCCTCAGGGCARAGC
CCTCCCACAGGGCTGGGACCCCAAAGGCTATGCTGGARGCAGGT TCAGCAGCAGGATAT CAAGGGGCAAAGCTCCTAATTC
AARATCTTCCTGGCT TCTGAACARCCATTAGGATGGACAGAGAAAACT TTTGCCCTGCT CTGAGAGGGTCCCACAGGGCTT
TTGGAAGCAGAGCCACCATTGAGARATCCCTTT CAACCT GAGTAGTAATTCAGATTTTTCTCCCACTCCTGCACAACTTAA
TTTGCTGAATGGARAATTCAGCCAGRAGTGAT GGGCTGCTTGAAATCAACAARACTTGACACATTCTTCCCATTTTCATTT
TACTTTATTGTTAAACACATAATTGATC

SEQ ID:BS

>STAR Al
GATCAATAGAAGAATGGAGTTTGTGTTTGCTAGCCATAGTTTTGACGTGTGGGAGAGTTGGAGTCTAGARGGTTCTCTGGA
CGAATGTCGGCTTGT TAACTGCAGGAATTCCTCTGT ARGTCTCTGTCCT TACAGAARATGGCCCGARATTGARARACCCTA
CTTCTTGGAARACAGAAATAATTTGTGTAATGAATGTTGCAGECGGTGTTGGACGTTCGTGTGGAGATATTGGCAATGGTA
GGAGACGATGGTATCACACGTTGGATCGATTARRAAGAAAARCAGAGTCTCTCCATTTGTGAGTTTCTCTCTTTTAATTAC
TTTTGTTACTTTAACATCCTTAGGAT TCACAGACGARAARCAGAGACACCCAATT TTTGTGTTTCGAGACTGTGTCGIGTG
TTGTGTAGTTGGTAT CARCCARCT TATATCTGTAATCATTGTTTCTTTTTATTTATTCT CGGTTTGCAGAAACATCCGATG
AGCTTGTCTTAGAGGGACGTTTGTTGTTGTTTTCTGGGETCTGGTCGTGATGAACTCGARAGCATTGTGTGTTTGGTTAGTA
GTTTGARATAGGTGTGTGTATTGTATTTGTATATGCTGCGTTTGTGTTTTAGAGATCATCGTACATAARACACATCATCGT
ACATAACTAAAATTTGAGCTAARCTACAAARGAAAGTAACCTTCATTTTTAGTCGRACCAGGCCCCAGCTAGGCAGCTATC
TCGTAAATAAGATTGCTGGCTTACGATCGTATTCCACGTGGCAATTTATGTGCCGTGGATTTAAAT TTGTACGTGGCATGA
GTGTTAGGAGAATGTCCACATGECTTGTAGT TGTTAGTCCCACGCTCTGAACCAGAGCAACCGGCTCCTTACACGTGTTCG
GCTTAAATCCATTTTTCGAATGAGATTACACTTCTAACCTTGTCTCCCTCTCCCGCTTATACCACCACCACTCTCACACAA
GTCTCTCRAGT CACAAACTCTGTTTCARACCARAAGGGAACTTTGTGTGTGT TGTCGAGT TTTATGGTGACTGTAAACCCT
AGCCAAGCTCATTGTTTGCCTATGAAAATGAGTCTACCGGGTTTCAATACTCTTCCCCACACGGCAACARCGATACCGGTT
TCCATACGGAGCAATAGGACGATGTCGTTTTTTGAGGATC

SEQ ID:86

>STAR A2
GATCAAAATTTTGGTTTCTTCGCTTTGATTTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCCTCAAGTTCCTTAGAATATCTTTCTC
ATCCATTTTTTT TGGTTCTTGTTTTGT TAAGTGAACATTTTAGTTGATTTTAAAGTGCTAAACTTAAATGCAGCATTTTAC
TAATATAAAAT TACGCTCCATTATTGACCTTATATACATAGAACAARATARTGTTATAATCTTCGACTTTTTTCTAACARA
TATTAACCAATCATGTCACTAAGAARTTAARAAATACTAGTATATAGGAAT CTAGTCCATTGTATATATCGTAAACATGGA
CACTTCACCAACGAACATGCATGGGETCTTT TTATAAGGTTCTT TATACCGARACCATTGTTTTGGTTTTTATGATAATTG
AGTTAGTTTTGTGGCTTTTCCGTTCAACTAAAAGTCTCATTATGTCARCTGCTATTARACCGGCGCACATGGCATGTTTTA
TGAAATTAAGGTCAATTGGACTCCAACTTTTCAATTATTAAAAAARAAGARAAATGATTGT TGTATGCCTTGGCGARGAAG
ARAAGCCGCTAGCTTTATTCATTAT CAAACGARACAAAAACAACAACACATCACTAAGRATCTTARACTCTTAACCTTACA
TCARAGTAACT TTTATTACATTGCATACARGAAAAGARCAAACCAGCATTATTAGGTTTGAGATTARACCTGTTCCCACAC
ATATACATAGAGATATGAACTCTACAATTTCAARCCAGAGCCTTGAAGTTTCTCCTCAACAATCATGTCGATTTTGTTTTC
CATTTCAGGAGTCATATAACTCTTCCAATCACCAACTTCCCCTT TACGGAARARACTCT TGARACTTACTCCTTCCGACAR
GCTTCCTGTTTTGITGATC

SEQ ID:87

>STAR A3 '

GATCATTAATCGCAGATTTT TACRAGACAGCAGCTTGGAGAGCAACT TACAAGTGTGTTATAARCTCTGAACTCAACTTGG
AAGATGTTGACGTTCCAAAT GAARATTGGEAAGACAAACTATCTTCCCACCARGGACAAGAAGGCCGTCTGGGAGGCCAAARA
GGCTACGTATCAAATCCAT TGGCGAATATCCGGTTCGTATT TGTAGGAGTCCCATTTITTTCGACTTTATCTTTATTCCGTA
TTTAATTTICAATTTTATGTGGTTTAACAGAAATCAAAGAGCGTGAAGGTGAAGATTAACAGGTGTGGCAGATGCAARANG
ACTGGACACAACAGGACAAGCTGTAGTAATCCAATCTGAAGATGTTTTARAATCGGCTATATTGATAGARCGATGACCATT
TTATTATTGT TTTTGTGT TTGGAAATGGTTATTTTTGGATAARATAT GTTGCATTCTATT TTATAATTT TAGT TTCGACTT
ATTACATATAAATCTAGTAARGGTAATATATTAGCAAATTACAGATAATGATGAAAAACATGGACAGGTATAGGTGGATARG
ATATAAATAAGGTAGGACTGAATTGT TACCCGTTAATAATGAARGAATATACGARATACTAAACATTAAATARGGAAGTTA
CTAATTATTGGACAACAAAARGTTTAATTCCT TTARAAAGAARTTGGAATACAGACAGTTTCATT GACCTARTTARGTACT
TCTTTGAAARAAAATCRAACTAGGAGAATAGAAGTTGTAAATAATTGAAGGGARACGTCGATTCGGTGARAAGGTTTTTTAA
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TTAGTATTTAARGGGAAATATCTTCTCTTATACAGAATATCTTGCCCCAGARCRARTCGCCTCAAATACTARARGTGTGTA
CATCTTCTCTTGATC

SEQ ID:88

>STAR A4
GATCRAATTCATATGCTTATTTGTGATTATACTTTGCTTTGATTCAGGAAATCAARGAAGATAGCTCCACCTTACAGGGTG
ATACTACACAATGACRACTTCARCAAGAGGGAATATGT GGT TCAGGT GTTGATGAAGGTAATACCCGGCATGACTGTAGAC
BACGCGGTTAACATTATGCAAGAAGCTCATATCAACGGTTTGGCAGTTGTGATTGTTTGTGCTCAGGCTGATGCAGAGCAA
CACTGTATGCAGCTGCGCGGTARCGGCCTTCTCAGTTCTGT TGARCCTGATGGTGGAGGCT GCTGAAACTART TAAACTCA
GTATAGATTTTCCCACCT TCCAGGACTCTCTATTTAGTCAARAACATTTGTTGT TTTAATGTATATAATATCAGARATTTG
GTACAAGACTGTTACTATATGCARTGAACCTTGCCCCTACATAGATCTGTTGTGAGTTT TAAGTGTTTTCATT TGGARCTT
CAGAATGCAAATAAACAAAACTTTAT TGAAGTCAAATGGTGTTACAGATGAATCT TTCTGATTCTGTAATCACTAATGTAA
ATGTATCTAAGCAATTGTARGGGAGTGACGTGI TTCGGTTTCATCTCGCCCARAARAGCATTCAAACCCARGAARCCTGCA
GTTTCAAGACATTGATGGGATACCATATAGATGTAT CAAGCATCAACCGGAGTRAAGAAGCGACTGAATGCCGAAGATART G
ARAAGCATTCCACCGGAARGAGCCACCTGCAACAACATAAGAGCTATTTGATC

SEQ ID:89

>STAR A5

GATCCTGTAAARACATARAGTTAGAGATAATTGTCCGATTTGTTTGCCCTTTTAAT TTGGAGAGATATGARCCAAAMRACATA
TTTCGGAATGGGTCCCTTTTTCATCGTGTGTAACAGT TTTACCRAAACAGTAATACTTTGTGAAAGT TTTGATTAATTAATG
CAARAAGATTAGARAARAGCGRAACTRATTTTTGGATTACACTAGAARAAGGTTARAAT CARTARCCAARAAARGARRARG
GTTAAAGTTACAARACACACCGGTTTATAGAGTGRAATGATTATTGTT CTGTTGAATTGACGTGCCAGCTTAGCATCACCT
TACTATTATCAGTCACCTATATATCACAATTCACAGGCTTCTTGCTTTCTCTCATTGGCTCGTCTTCTTCCCTTTCTTCTC
CAATCACCTTAGCTTGCTGAT CAGGTARACTAGATTGGTGTTTCGTGTTGTTTTCTTCTCAACTTAGGTGTTTGATTTGAG
AAGTTTTTCTATGTATGTTGGCATGTTGCGT TCGTAGCATTGCATATCAACGGATAGGTT TGAATAGGTAGAATTARTTTG
ATTGATATATGAARGAATGTTTGTATATATACTCTAGGTCTAGGTTATTGAATATTGAGAAATTTATTTTGTTAGGTTTAG
ATGAATTATTCTTCGATGAGTGGTTCAARGTTCAATTGGCARGTCTTTTCAATGAT TGTAGTAT TTTGGTGATGATARGTA
AGTTGTTAATGACTCTCAAGTCTGAATTCATGTTTTGGITTTGTTTCCTTGTAARAATGT GAACGTTTTTCTTACAGAAGC
TTTCACAAACRAAGTATGGTTAATTGAGTGACTAATCCACTAATTCTCTTTTGT TGTTTTATATCGTTTATTAGGTAATGT
TTTTTTTTTTTGGGTGTGTAAAATATGATACTGACTCAAGATTTTATCATATTT CTGAATCCATAAGCTAAAGTACATTTG
AGAGAAGCAAGAGAGATAGAATGGGGCGTGGAGT TAGTGCAGGTGGAGGACAAAGT TCTT TGGGATAT CTTTTTGGGAGCGE
GAGAGGCTCCAAAGCTAGCAGCCGTTAACAAAACT CCAGCTGARAACTGAGTCTTCTGCTCATGCTCCACCTACTCARAGCTG
CTGCTGCAAACGCTGT TGATAGCATCAAACAAGTTCCTGCTGGTCTCAATAGCAACTCTGCARACARTTACATGCGTGCAG
AAGGACAARACACAGGCAATTTCATCACGGTATGTCTITTAATTCTTTCGCTGAATCGAGTCCTGTGTGCTGGTTATCGGAT
AGCRAARACATCTGTATCTTTACTTTTCTTAGATTAGTTGT CTGARAATGARAGAAGATC

SEQ ID:90

>STAR L6
GATCGACTGGTACAATGCTAGAAGCCCTAGAGGTTGTAGGTGATAGCCACGATACATCCTTAGGTGATGTAAGTCAACTGA
ATATARATGGCCATTTACGTAGACTTCATGT CCTAGATGATCCCTCCTATTATAACGTGAATCTCGGTTTCTTGGTGTGGA
AARCGARATGATTGATATGTTTTTGT CAGGGATTTGAGGTGGT GAACAGTCGTTATATGACTAGTTATGATGATGAAGATA
CACCGCCAGGAAGTGGATTCAGGACAARACTAAGAGAGTTCCATARGAGGTAAATGACGCATTAACTCATGCCTCTCAACA
TTTTGTCGGCATTCAAACAGATGCATTCARGTCTCTTTTAATAAACACAAGAATCCCATTTGTTTATTGTTTTGTTTGTAT
GCAGTGCGGCATCATTCACAGAACTAGATAGGAATTACCTAACACCGTTCTTCACARGTAACAACGGAGATTATGATGATG
AGGGTAACATGGAGCAACACCATGGTAACRACATAATTCTCTGATCTCTTGTTTCACTATTATTTTTGTTGTITATTCCGCA
CCCAAAACCATGAARTTTACAAT TGGGGTTAT TGCAGAAGAACGAAT CCCATTTACTAGAAGAGGAAAT CTARATARCCGC
GGCTAAGTTTCCGAGATGAGAAATCTAATAGTGTTTTT TCAGCGGCATATATATGTACATAARRCARACTGGATGTATGGG
BAGGAGGTAGTGACARAGGAT TTGTTCTAAGCTAGGTTTCTCTATAATATGGTACTGTGTTGTTGGTGTAAACCTGARTGGA
TATTGTTAGGT TGAAACTAATTACATTCACACARAGAANGAABRAAAACTTGAAGAAGGCCATGGCTGGTTTATACTGAACC
ACGAATTTTGTTAGTTTTAAACT CTTAGGGARAATGCTATAATGCCTTTTTTGTCTTGTAGTCGTGTTTGGTTTGAATTAA
AAAARBAATAGAGAACGTCACGGCACGCCARAAGTGTGGACCTTGTTTATTCGCCGGAAGTAAGTAACCAARAACGCTTCT
AATCTTTCGTTTACAACAAATAT CTCTCTCTCTCTCGCTCTCTCTCGCTCTCTCTTTCTTCTTCTTCATCTTCTTTCATGGE
CTGTTACTGGCTGGGCAATCACAATCTGRATTCTTTCTTCCTCCTTGTCTCTCTGATTTTCGCCGAGTTTTGGGGGCTCTT
GTTGTTACACGATGAGTCTGGTGGTTGGTCAGTCTCTGGGTTTAACTCTAGTCGGTGATGGTCT TTCGTTACGCAATTCCA
AAATAAATGTCGGAAAATCARAGTTTTTCTCGGTARATCGGAGGAGAT TGGCGCGTGCGGCCCTGGTACARGCTAGGCCTA
AGGAAGACGGAGCGGCGGCAAGT CCTTCCCCATCGTCGAGACCGGCGT CAGTTGTGCAGTACCGACGAGCTGATC

SEQ ID:91

>STAR A7

GATCTATCTTATATTGTTAGTTCATGTTTGT TTTTAAAGACTGTTTTTATGTTTCAATGGTATATTACTGACTGGGGCAGT
ARTATTGTTGAAGTCTGTAGATTATGGTCGCATGGCTGAAATACTGGTGCAGAGGGCTGCTTCTCCTGATGAATTCACTCG
ATTAACAGCCATCACGTGGGTAAGCAGAATARACCATGCTTCTGCTTGGCGTCTTCCAGTTATATAGATTGGTACTATTTT
GACTTCTCGGGAGATTCATATACTAAGARTATCTGCTTITTATTAARTGT TGTAGATAAACGAGTTCGTAAAACTTGGGGE
AGACCAGCTCGTGCGTTRATTATGCTGACATTCTTGGGGCTATCTTGCCTTGCATATCTGACAAAGAAGAGARAATCAGGGT
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GGTAAGTTTGCTTCTCCTCCTCAGTGATGGARACTGIAGGTTTTGTATGCATCTTTTTACTTTCTTTGTTTITTGATTTTT
ATTTGCATAAGGTTGCTCGTGAARCCAATGAAGAACTTCGTTCAATCCATGT TGAACCCTCAGATGGTTTTGATGTTGGCG
CAATTCTCTCTGTTGCAAGGAGGTTAGTTTTTCTCTATTGTTGTTTTTATATCCGTTTGAATATTATTARATCGCGCCTGT
TTATTTGTGAGTTTTTGCATTGAGCAGGCAGCTATCARGTGAGTT TGAGGCTACTCGGATTGAAGCAT TGAATTGGATATC
ARCACTTTTAARCAAGCATCGTACTGAGGTGAAGAAACTGGTTT TTGCT TGGGCATCATTCTTTTCTAGTTAGCCTTTTTG
TTTATCGCGTTATAGCTARATTGGTAATGCTGCAACAGETCTTGTGCTTCCTGAATGACATATTTGACACCCTTCTAAARG
CACTATCTGATTCTTCTGATGACGTAAGTTCTAT CTCCCTGACTGTTCGTTTGATTGGTTGGTGAACTTTATAATATAAAG
GTTTGGSTTTTGTCTAGTAATARACTTATTTGATATT TGAACTATCTGGACT TGGAAATATACTTTAGGTGGTGCTCTTGGT
TCTGGAGGTTCATGCTGGTGTAGCAARAGATC

SEQ ID:52

>STAR AS
GATCATCTTTTTCTAGGTAGGGAATTGCTTATCTCGGTAAGCTAAGAATGTTAGARACARAGAACTAGGACAGAACGGGAR
ATGGAGAAGGAGGTTAGAATCAAAGARCAGTAAATGGAGARGGAGGTTAATGTGTATTTCATTCTATCTACATTTTAACTA
ATTGAGTGTATCCAGTCITAT CCATTAATGTAATTACAAGARGAATAGTACCARGCATGTAGGTTATAGTTTTCACTTTAC
TGGGTGAAGGT TTCTGTAGTTCAAGTGGGT CAAARGTGGTTTGCGGARACATAT CTCTAATAATTTGATTGAGAGGCTCCT
CGCACTCACATGGACTTAARACT TTTGTGTATTATACAAACATGATTCACATACACATCTCGTGTATATTGCAATACATTTG
GTAARTTATCTGARAAATAATAATGRAGGTTTCT T CAARAGAGGTCCAGGAGCTATTTCCATTARCACTGT TATACTGARCA
GTATACARARGAAGACTGCAGTGCGAGAAT TTATGGAGGATGATAATGCATTTGAGATATTCTTCTGARCACTTTCATATC
TTTTATGTAAAACATTTTTGATGAGAAAATCACCAGTAGTATCCARACACTTTAATCCAGATGATGGGARAATGCTTTGTT
TAAACCTACTACGAAGTATGCTTAATACTTCATTATTACCAGTTGATC

SEQ ID:93

>STAR A9

GATCTGGTTTCGGTRAATTGTTGTTTCCGGGAAT TGAGTATAGAAACACAAATACATATTTAACCCTGATGARAGAGGGTGT
AARCTTGTGCAGATAGATGCGAARACAACGCACGACAAACTTGTGAAGTTGGTGCTCCGATGATARAGTTAGACGRAARTGTT
GTATCTCTTATTGT TTTGCGACAAATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATGCTTAAGGGAAGATGAARAGTTCAGTCAATT
TACATGTCACCACTGAGTTATACGTTCCAGGAARGACGARAGGTTCGATAGAATTACATTACGGTTGAGTTATATGCTTAA
GGGAGRRCGAARCGTTCAGTCAATTTACATGTCACGGCTGAGTTATATGTTCCAGGGAAGACGARAGGTTCGGTAARATTA
CATTACGGATGAGTTATATGT TTAAGGGAAGACAT CTATARATTTACATGT CACGGCTGAGTTATATGTTCAAGGGCARAC
GAARGATGAGTGTAAATTATATGTTACGGCTGAGT TATATGCTTCAAGGAAGACGAAAGGTTCGGTARATTACATGT CACG
GCTGAGTTATCAT TCAGGGAAGACGAARGGTTGTGTAAATTATATGTTACGGCTGAGGTACATCACGTTAAGGCTGAGTTA
TARTACAGATCGGAAAACAACATTTTTCTGGGGAAGACAATATGARATT TAT TGGCCAAAGAACAACAATCAAATTARGAA
ACGTAAGAATATGT TTGAGGGATACATAGGAGGAAGACGAAACTATATGAAT CARAACATTGATAGAAGTAGARATATCTC
TAAATAGATCGATTGAGAGGARAACTARACGAGAGACATATAARATCAARGTAARAGAGTAGTTATTCTTGATTCAACTCA
AACCIGTAACAAATCATATARAATTCTATAGATC

SEQ ID:94

>STAR AlD
GATCTGAATGAGATGTGTTGGCGAACGCATATAGT TTTTGTTTCTTGCTGT TCATAACTT TGCTTATGGRATTTTATTTAT
GTCTTTCTCTATACCTCTTTGGACCAGTGTTCCAT TTGCAATAGAGAGTCACT CGTGAAAARMACAARTAATGTGTGTGTA
TCAATTATTCCCTCTCGGCCT TATATTTTGTCTTCTTT TTGCTAATTATATACTATTGATT TAGATAT TTACTTATATTCA
TGACGTCTTCTTCTTATATTCTTATTTAATTTGAAGT TAGAARATTAACGTTACAACT TACAACTATTAAATTATTGTTAA
TTGGTTTTATAATAAGTATCGCTCTTGTCTCCATTCACTTGTCT TTTATTGTCCCCAGTACCARACTACCAAATACAATTC
ATATTCACTAATTAATTAGT TTGATGCAAAGGATGATGCAATGTTARGARRATTGARACTCTACCACATTCTABAATGAAG
CAACTCTACCATATTTARTTTCTTTAGACTTGGAATAGTCACAATATGAAT GCTTAGGTAGTTACGGTTAGTTAGGAGTAT
CACACARGAARTTGRARATACCAAACCACAATTTTAATCAGGTGATTCGGTACTAATTTTTAT TAATGAATARAAACATAACC
GAACCARCTCAARGCAGATATTAACCTGARAATGAACT CACCARARCAATAATAGARAGACTCAAATCGAGCCGGAAACCA
GATTGAGCAACGAACTCATGGGAATATCATATCTATTTATGTCCAGACTATTARTATACATACCTATGACAARATACTATG
CATGCAATGCAAGACTGAAGTARCCATATTTTTTTGGGTARACCATTGATAAGCTARACT TGAATAT CCATAGTACT TCAT
CGTACTATGTATCAATAGTATAGTAAGT TTGACACAATTACATTCAGTTTGAT TTTTAT CATATARRCCTCCCAACAATAT
TTAAAACCGTATCTATATATARATTTATT TGATTARATCAGCCTAGRAGT TTATAGTTCAGTGCAGATAARTTCAAATTTT
GATATATATCTTAATTGAATTAACCGTCTTTTGGTTAAATTATTGTTACAAGCTTACRAAATCCACTATACACCARGTTGG
ACTTAGATATCATATATGAGATTAACAGCCGATTACACTTGTACATTGACCTGACCTATACAAACGACTACAACTTTATGT
ATATATATTTCTCTATTTTTGGAAACTCGTTTGATTTGTTTTCACATGTCGTGARATTTACAGCT TTGTTTCCTACTCTCA
AAAATAGAGCATAGAGCTGGCTGATCACACTTCARATTAARAACCARCAACGTATATAAACTATARCCCATGTGAACACAAA
AATTTAGACCTTTTTTCAARACCATTCCAATTTCTAACAARRACAABATTAGAART CCTAARATCTGCAAGGTGTATGGAR
GGCAARAAAGGCTAACAGGAT TAAARACAGTTTACATTAGTTATTCTCTTTAAARTAGAARGARGATTTTCGATAARRACG
TCGTCGTATCTTCGTCGACGTCTCCGTCTTTAAT GGGGGAGCAARGGGCARGCGGTGCTTCCTCCTCCACCGACTCATATT
CRACTCCTTCGCCGTCTGCGTCACCGTCTCCATCTCCGGCT CCACGTCAACATGTCACGT TACTCGAACCATCTCATCAAC
ACARGAAGAAAAGCARAAAAAGTCTTCCGAGTTTTTCGTTCGGTTTTCCGATC

SEQ ID:85
>STAR All



WO 03/106684 PCT/NLO03/00432
38/64

FIG 6 (Cont.) 31

GATCTCACTCAAGCTCATGCTCACGTTCARGGACTTTCCARCCGCAAGGTTATCTTCAACTTGTACTCATTAAGGCCTCTC
AATATTCATGTGTTATGTTCATGTAGATGTCCGGTCCAGT TCAACARCTGTTTCATTGCT TTAGTTGT CACGAGAAATATT
TGTATATATTATTATGGTGTGCARRACATAGTAAAATGTTGT TCAATTGGCAGATGATGATGATGAAARTGGAAAGTGAAT
GGGTTGGAGCAAATGGAGARGCAGAGRAGGCAAMGACGAAGGGTTTAGGACTACATGAAGAGTTARGGACTGTTCCTTCGG
GACCTGACCCGTTGCACCATCATGTGARCCCACCARGACAGCCAAGARACAACTTTCAGCTCCCTTGACCTAATCTCTTGT
TGCTTTARATTATTTCATATTGTARATTACTTTCTGCTTTATCGGTTTTACCATTTCGGGAGT CTTTTTTGTGTGCARTCT
GTTTCGTTTGGTAAGCT TGTAGTTTCATGAAAGTGAATGTARGATATGCATTACGT TTGTTGCTGAAGTGAATGTAAGATA
CGCACTATTATATCTCATGATT TTCTAAGAARACCCTCTTARAACGAAGATGT CTATAGCAT TACGTTTCTAT TTCCATAT
AATACGTTABRAATTTATGGTTTT TACGTATARAATGCRARATAARGACACAAGTATATCTCCAARGCAATGTACCGTTGGE
ARAATTTATTAGTACGTTTTCAATTGTCAATGCAAATAAT TAATGGATGTGATAGTCACAATTAAACATACAATAATARAR
ATGATGATGATGATTCGATGAT GTGGTGGGAAGGATAAATTARACCGACT TTGGGGCAGTGACAGGCAGTGTCAGTGTCAA
AGACAACCATTTGTAGTCACTATTTCTATCGAAGGTTGCAAATTGAATGGTGGAGGAGTATCARAACGACACACATACT TG
BAAAAGATATTTTAATAATATAAAAAAATTGGTGATGGCGTAATAACAANCCTAGAGCTAATTATTATCCTTAATGATACCA
AATCTATATGATACGATATTIGTT TTAARAAGAGTAARGACTGACACTTGAGATGTGACACTGGCGATTTCGCTCACGTCA
CCACTTTTCCCACCTCARATAACGCTTACGGCTTTATCCATTAATTCTAAGTATAATTTTAAGTGTATTTTTTCTTGCCAA
ATTCAAATATATCTTACTAAATGGATGAACATTATARAATTGTTATCARAACCATTARATGTTCTTATAATTTCTTICGTT
CCTCCAATGTCATCCCRAGACTTTTTGACCTAATATATGATATATCTARCT TGCTTTGGAAT CGTATGACATATATCTTCA
AATACATATTTCGTATTTTTTTT TCACGAARACTAATTTAGARAGTAGAAAACCAGCTATTT TAAAGAAAATAAAGTGTGT
TTATATATATTCTAAAACARTGCTATARGAACATAAGACCAAGATATATACAATGTTATTTTATATTTAT TATTARGCATT
AACATTGAAATTAAAAATATTAAACATGTATACCAAAGTAATCAACATTGTAGTITATTACTACTCTCTCTGTTCATTTTTG
TTTGATTGTTTAGARAARACACACATATTAAGAAAACATATTARATATTGAT TATARATGTATTATTTTTAATGTTTTACA
GTTTTCTATARCT TTAARCCAATGATAATTAACTAT TTTTTTARAAAATTACCATTCACCTATACTAACCAATAARGATTA
CATAGAAARCTAAARAAAATTAATCTTTTAARARCAAATTTTTTTTCTAAACAATCAAACAARAAAGGAACAGAGGGGGAATA
TTATTTTAATTTAAT TTAGATTACCATTGTAGTTAGTAATTGATC

SEQ 1ID:96

>STAR AlZ2

GATCTATTGCTGTTTATGGCAGGCTGTCATTT CAGRAAAGAATGGTGGTTTGGGATGTAATGT TGGTGARGATGGTGGT CT
TGCTCCAGATATCTCGAGGTACATATATTTTTCCTCTCTGATGCTAATCTGCTIGCATCTGTAGATTGTCGAAACTGAGAA
ARCCATGTTATGGTTTGATGGCTTAGTGCCTAATATGTGTAATTGCAACT GTATGCAGCCTCAAGGAAGGTTTGGAGCTTG
TAARRAGAAGCTATCAACCGADACAGGGTACAATGATARGATAARGATAGCCATTGATATTGCCGCCACTAATTTTTGTTTAG
GTAATTTTCTGCTTCCTGGCTAACTGATTTTTTGCGGCTTCTTGTAGTCATGGATAGTCTTGGTTTGGTTCTCGGCATTGT
CATTCACAATTGGCTAGTGAGACGAATARGATGTTAARTCATCARATGTGTAGCCTATCAATATCTTGCTCTT GCAAGTTT
CABCTATGTTATACGTTTTTGTGTATTATTTCTTACCTTGTGGARCTGTTCTTTCCTGAACAGGTACCAAGTATGATTTAG
ATATCAAGTCTCCAAATAAATCTGGGCARAATTTCAAGTCAGCGGAAGATATGATAGATATGTACARAGARATTTGTAATG
GTATGTCTGGCTCGTCTGAACAATATTTTTTGTGTCTATCTTAGTACTCTTGCAGTATTGTAACGACCAGATTCTCTGTTT
GGTCTCCTTGTGGGTTTAGATTATCCAATTGTGTCTATAGAAGACCCTTT TGACAAGGAGGACTGGGAACACACCAAGTAT
TTTTCEAGTCTTGGAATATGTCAGGTCCAACTCGGTTCCCCTACTATTAACGGTTCACATAGATTTTGTGTTCTTTCAGAT
CACACTGTCTTCTGATTCTTTTCTCAGAGTCARATAT CTARRGAGAGAGACCCTTARATCTT CTTGTACAATCATTTTCCT
TGTCTAARATTCTCAGTGTTAAARCTCTTGTAGGTGGTAGGTGACGATTTGTTGATGTCAAATTCARARCGAGT TGAGCGTGEC
CATACAGGAGTCTTCTTGTAATGCTCTTCTTCTCAAGGTATTTCGTCCGTCCTATTTTGTTTATTACTATGTATTACCTGT
GCACATATTGTATGTTTACTGCCTAAGARCGACARAGACATAATGTGCATACGGTGATACAGGTGAATCAGATTGGTACAG
TAACAGALAGCCATTGAAGTAGTGARAATGGCAAGGGATGCCCAGTGGGGTGTGGTGACATCT CATAGATGTGGAGAAACAG
AGGACTCTTTCATCTCTGACTTATCTGTGGGTCTCGCAACAGGTGTGATTAARGCTGGTGCTCCTTGCAGAGGAGARCGTA
CTATGARGTATAACCAGGTCTGGATC

SEQ ID:97

>STAR Al13

GATCCATTTCATATACATATTACCARTTTTGGCTTTTATAGGTTT GTATCCAGARGGCCTTTTCGTGGCTACGATTAAGGA
AAATACGARARCARAAGTGAATTTTACTACTTTTGTAGCATGGTTTATTCTACTTTATATACCTAAGAAATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACTTCGTAGTTGGTACARACTACARARAGATTGTGTTGTTTTTACATGATACTTTAT
AATATCTATATTAATATATTITAGTCGTGTTTAATCARAARAGCACCAGTGGT CTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGGT
ACAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCTGGTGCATTGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCATTGGT TGGGTCCATTGCATTCT
TCTGARACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTTCTTTTTTTTT CCTCGTCAATTAATTT TTTAAAGTTTTGTC
TGCCTARARACTTTCTTCTTTTTGATTAATCATATTARGCATCTCGGCTATAARAACCACGGTCTACTAACTTARCATGCA
TTGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGTTCGAGTTAAAAT GAGAAGCT CACGATTGCATAACGGAACATTTGATTCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTARAAGTAGCCACTCCAATACAAARATGGT CGATGAT GGTGAGTGGGTGAGACARACCCACCACCACCTCAR
GAAGATATATTTCTCTGGITAAGAATTTGAATGGTTGACAARGARACGGTCACTCTATATACTTAGAAAATATAGTCATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATAARCCACTGGATTARTGCCCAGTGAAARATAATTGAGTAGCCARAACATGAATA
TAACRATATCCCAATTTACATACAACAARCACAAAGGAGGT TTTACACGATTCTATAGTACARARCTCATAACARCAARARAT
CACACTTTTGTTTAACAGTTGCCTTTATGGCTTTACTACAGTATCT TGTCCAGGGT TT TCACACATARCAATCACAGTAAA
TCGTTTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTAACATCTCCGGCTTCCCGACCAT CAGCTAAGAACCAGAT
GCGATC
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SEQ ID:98

>STAR Al4
GATCCAGCRAACTAAGTCTTATGCTCAAGTGTTTGCTCCCCACCATGGATGGGCTATACGGARAGCTGTTTCTCTTGGGATG
TATGCTCTTCCCACAAGGGCTCACCTACTTAATATGCTCARAGAGGATEGTGAGTTCATCAACTAGT TAATATGCTCARAG
TGGATGGTGTGT TTGATARACTAGTAGTTTAAGTAGTCAGATTAGT TTCAAGGTCTTCACAGGATTAGGTAGATATCACGG
CAATATTTGGCCTGTATAAGTCCTGGTATCATARGAGAGAACT CTTTGAGATTCACATTGGTTT TAAGT TCATTTGGCAGT
AGGATATTAGATTTTGAATTTTCCAATACTATCTCTGTTTGAGATTTCATARAT CGAGTTTCTTCTTCATTATGTTCGCTG
ACGATATTGTTTTTTTCATTTATTTATGAATGTTGTTACAGAGGCGGCGGCTARGATACATATGCARAGCTATGTCAATTC
ATCGGCACCATTAATCACGTATCTTGATAATCTATTCCTCTCCARGCAACTCGGTATTGAT TGGTGAAGAGCCTGAARAAR,
AGGCATAACTATTGTTACTCTTTAGACAARATAACCTATGTTCTCACATCAAGCTATGTAATGTCATAACAACAGCGACGA
AATACATTGGAATAAATTGAGTATGTCCTTAATCTGTCGTTTTATCTCTTCTTT TAATARACACAGTTTATCTCATAGTAA
GCAGAAGAAGCTTTACACGGGTTGTAGGAACCTATTAAACGGT TTGT TTCAAT TTCACTCTCTTTGGTTTTGARATTCTAG
TATARACCAAAGTAGTTGGTGCTTCAAGTTGTGTTACTTAT TCAACAARAARATATATTAT T TTTAATT TTTAATTTTCGT
AGGTAAGATTACATAGTARCAARATGTTARATTTAACAATGTAAGATTACTATGTARATGCATGGGCACCAGTAATCACGT
ATCTTGATGATATATATCCCTAATCCAAGCGAGTCGGCATTTATTGGTGAAGARTCT CARGACTCATAGTCATCGCTAGTT
AACAATCTTTTTCGGACAAAAGCGTCTTCGTTARAATTCGGCATTATTARCCTTTTTGCCCT TTTAAAATCAGAARATTTC
TGTTTTACTGGTATTITTCTTTGACGATTCAAT TTTTTAGTTGTAT TATATATATGAARGAAGCT TAACTCTCTCTCACAG
CTTGATATGTCAGTATCTAAAACAAGCAATACATAATTTAATTAAT TTATCATAAAAT AT TTATGAT TARAAAGTARAGAA
GATAAATATTAAARAGCTARATGTCTCTTATAATTTAAAAATARAAATTAARARGGATTGARAAGTARAGARGATARATAT
AAAGAAACTATTAGTATCTTATAAATARATARATARACTAARAATT GAAATATAATTATTTTAGT TTTGAATTAAGARAAT
ATTAAATATARARARAATTAAACATARAGAAACTATATATATCTTGTAATTARAARATTAARAAAARATGAAAAATGAGAA
AARAAATATAAACTCTTCATCATATARTTAATGAAATTTAARARC TTATTGCTTTTARTTTT TTGTACAATAATTARGGAA
ATTTAGAAATTAATTATTAATTTTAGARGAAAAATGT TAAAATAGTT TAATAGTT TTGATTCACTAAATACATGTGTACAT
ATATGATGGTATGAGGATCAAGAAAGTGCCGTAAAATGTARARCTTCCAATGTTCCTTAGTGARAAATGTTAACTTTTCTG
TTGACAAGACGTGTATATAAACATCACCTATACCGGAGAAGAAGAAGACACAAAACAAAGT TARAAAGARGARATTTTTGG
TGCAGTGAATTCGAAGAGCAATATGAAGAATATTGGTTACATTATTATAGCCACCTTGCTTGT TGGTCTCCTCCT CATCAT
GGCTCTAGTGGCGAGTTTCTATTGGGCCARACGACATGTCAAATGT TGTGGCGGAGAGGGACTGTCGTCARAGGATGTGTT
CAATTTACTTATACAATTGGTTGCTTTTATTCTGCTTTGTGGTTTAT TTGCTTAT TTGGTAT TTTTGGTTTAGATTAGTAA
CCTARAGCCATAGCAGATC

SEQ ID:99

>STAR AlS
GATCAGCAATTACAGTTGGATGGAAAARGAGAGACGAGAATGTATCTGCTGCTGGTGACT T TAAGGTAGGCTGAGTACCAR
ATTGCATTCTGACTGTTCTTACCTCGACCACCTTTCTTACTTTCCCTAGCTCTAATCTTGCTATTACTAGATTGAATCTGG
TGGACTCGGAGCATCAGCTCGTTATACTCGTAAACT TTCATCCAAAT CTCATGGTCGCATTGTGGGTAGRATCGGAAGGTA
TGTTTTATTGACAATCCCGAGCAACCTAATGTATGATGTGCGAGAGGATAGAARTCATTTTT TAAGTTGTCTTTACATGTS
TGGCGCAATCATTGTTCTCATTTTACT TTGGAATTTTTTTTTTAACT TATTCAGCAATGCTCTTGAGATTGAGCTCGGT GG
TGGAAGGCAAATTTCTGAGTTCAGTACAGTARGAATGATGTATACAGTAGGACTCAAGGTARACTACTCTTTAARACTTTC
GGAGCCATCTTAGCCATTATGCAATCTGCTTATTTCCGGTACTCTTATACTTTGTTTGTAGGGTATTT TCTGGAAAGTAGA
GCTACACCGTGGTAGCCAAAAGCTGAT TGTTCCCGTGAGTGTTACTTTCTTCCTTTCTTTTCTTGTGGTGTCATGTCTGCT
GTCTTCGGATAAGAACCGAACAGATTGTGTCT TAATCTGTGGAGTAGARTATATTAAAAAAGCATARACCAATAGARCCRA
AGACCRATCCTAARAGCCTAGGGATGGATTCTAGAGCAT TATCCTTGACTCTCTGAAACCTTTACCCRACTCAATTATGGA
CARAGACAARCATCCGTATTACTCTGGGGARGTCTTTCACTTTTGACACCTTCATGATGAT TATCTTTGARACGTGCAGAT
TCTACTCTCCGCACATTTAGCTCCAGTATTTGCAACTGGAGCATT CATTGTTCCAACATCTCTTTACTTTTTGTTARAGGT
GAGTGATTGGACCCTCTAAATATAATCTACTTTTGGT CTATTGT TATAAGCTGTTTACCTTATTARACATTTTCACTGTTC
CACGCAGAAATTTGTGGTGAAGCCATATTTGCT TAAAAGAGARAAACAAARGGCCTTGGAGAATATGGAGAARACTTGGGG
CCAGGTGATTGTTACTTCCGAGT TTGGTAGCCAAGCGAGATTCCTTGTAATTGTAGATGATC

SEQ ID:100

>STAR Al6
GATCGCTTTCAGTCTIATCATGTTTTGAGCCTTAT TT TGGGAGCGATGTAT TAATATTTTGCCTGTTCTTTATTTTTTGTGT
TGCAGACATACARTGAAGTGCAGCGGTGTTTTCTGACTGTTGGCTTGGTTTACCCTGAGGATTTGT TTACATTTCTTCTTA
ACGTAAGGACATCTTTTGTTTTATGATTATGGCTCTAGT TATTCTTTGTATATGTARCGCAAAACGGT GGCAATACCTAGC
ACTCATATTAGACTCAAGAACTATTCCTTGCCACACATCTGTGTGATATTTATATGGGCTTTTTATCTTACATATTTGARAA
TCCCTGTCTTCCTTGTATACTTTCACCAGAAATGCAAGT TGAAAGAAGACCCTTTGACGTTTGGTGCTCTTTGCATCTTGA
AACATCTGCTTCCGAGGTGTATTCTTTTATCCT TCATCAGTATARCTTATCATTCAGAGTTAATTTACCATCCTAACTTAA
TGATGTTGCATTGTGTTCGARGGTTGTTTGARGCATGGCACT CARAACGGCCTCTTTTGGT GGATACTGCAAGTTCTTTGT
TAGATGAGCAAAGTTTAGCTGTTCGAARAGCCCT TTCAGAGGTACTGAGCTGGCGTAGATTTTCTTAT TTACTACTARAAT
ATGCATGCTTTAGCATAGTGCTTCTACTTTAATGACAGTTGATC

SEQ ID:101
>STAR Al7
GATCACGATAATTTTCCTTAATTATCTARTTCTAAGATAGTCTAACCATGAATATTCTTATAATATCTTAACTGTATAGGA
GATTCTATTTTCATCCCTAAATTATATT CGTAATTTTATTCGGATATACTTGCTTTTATTT TCGTCAACAGATATATATAT
ATATATATATATATATTATTTATTTTTAATTTTCATTAARAAT TAGTGAT TTAATTCTCTATTATTTGTGTACTATATARAA
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CAAARCARRTGAAT CTTATAATGTTTGCTTTTTCGTCCATAAATATTTCCGGGAARAATCGTTAGATATARATCGAACCTAG
TGGTGAGTGACTCACACACATGTGACAATT CCCAARATARGTCCCCCACGTACGCTATGT CTGTTTTAGTGTGCATGTAGT
ARCTATTATTTACTGATTTAGAATATARCTAGCATTTGGCCCCTAT TTAGGGATAACATTGT TTTAGATTATAT CTGTTAC
AACTTTTAACTAARAATTTTARAATAARGCAGACAGTATTAATATACAARCARATTTATTATCATTGATCGAAGARTATACA
ARGATTAAGRARARGATATARRGAAGGTACAACTTTTCTACCCAATGAATCAATTGCGATAGGCAATAACTAACADATCAA
GAGTTTAGAARATATAAGAGAGTATAAGTACGAAPATTATGCTGGGTATATACATGTCCGCTTATTTCATCATTAGCTCCAA
CCAATTGTAATGTGTTCTTCTT CTCATCATCAGTAATTCAGT TTACARACATTCGTTGACACCCAARGCTTGGAAGTCTAA
ARAAAMATGTAARATGTGCACARATAAGTARCTACATGACGCAGACGCTGCCTTTGAAACAATATCARAGATATTGCAGAT
ATABAGAAGTAARATAAGAGATGACTTTARAATTGAAGTATTTGTATTAATACAARRATCTTGCGTGRARATACAATTGCA
GTTTAATACARAAAAGARATTGCAGATATAAARGARGTARRATAAGAGATGARAGAAGAATAGTARARAGT ATGAGAATTAR
TTTACCATCAARARAAAACACTTGAGCTTCGAT TAAGATATTARACTCACCCTTGTTT TAAGGCAACTGTTCAGATGAGAAGC
CARAATTTGTCGTTGTTCCTTGAGTGTTTGTGAGACGGGAGRATCATAGGCATTGATTGTATTARAGAATARTCCTATGGA
AARATGGAGATGTATGAGAGAAAT CGARTTCAGTCAAATAAAGCAGARACAARGCAAAPAAAARAARARACCATAGARATC
TAGAAGRAGGATATATGATT TTCGGATCTATGGAARATTTCTATATATATAANACAARATTACARACAGRAATAGARGATG
GTARATTGGTTCATTGAGATGAACABRAGTACCTGATTTCTGAGTAAT CGAT TARTGATGT TGAGARACCCATTTTTGAGAT
TTTACACAGTAGTCATGGAGTT TTTGGAAGAGAGARRGTGGAGATGTGGAGAT CGTGGGGATGARAGAGARAATCATTTGA
GARAGAAACARAGTTAARTAAARACGACACATACTATGCGTAAAAATGAAAAAATAAAARATAGTACTARGCTGATGTGTC
AATCACTGAATGCATTAGTTATTGGAAAAGTGACTGCTGATTTAGTATATTTAGAT TAGAGAARATARATACTTGTAATCA
TTTTTCTTATTAGCAATGTTGAAGTGAAAAARNAAAGAAGAARARAGTGTATATT TATCATACT CATAGTGGGARATTGAT
BATTCAARATTGCTGATAAACGTTATGARAGAAGGTGGAGGATC

SEQ ID:102

>STAR AlS8

GATCTGTTGATTGGT TARATCGACGATCTCAACGGCGGAGGAAGT GACGATGAAGGCGCGGCAGAGAGGACART TAGAGTG
AGATTTCAACCARGTATCAATACAAGGARCGTGARACGCGTGGTTGCATTTAGGTAACAATCTCAAGCTCTCGTTCTCTITG
AARCTCGCTTAAACAAACAGAGCAATCTGARGATTCAACAAATCCATCCATCTTTCTGTAT TTGTARACAGTTATCGATTT
ARTCAGAGATTCATCGAGTCCATCGCCACCACCACCACCAATCGTTTGATTCGGATTCGTAGCTCCGTTGTTGTTGTTGTT
GITGGTTCCTTGCCAGGTGTAATCTGATGAGATTCTGTT TATAGCTGCGGCGGAGGTAGAGGAGGAGTTGTGGCGACGGCG
GTGGCAGTATTTGGAGATGAGAGTGTAGTAGCTGACGAGGATGAAGGCGCTAGCGAGGAT TCCGATGAGAGCGATGAGGAG
AGGAGAGAAATCAGAGGAGGAAGAGTCGTCTTCGTCGTCGAGATAGAAGGAAGGAGGAGGAGGGAAGATGACGTAACACCA
TTGAGGGCARTAGACACTGCATACTCCTTGAGAACAGTCTCTGTATGAAT CGTATGTTGTACCCCATGGATTAGGGTTTCC
TGTTGAACCCATTATTTGATTGT TGGAGAARGATAGAGAGAGAGAGCAAGGAAGAAGATGGAGGTGTCAAGTGTCTCTCTC
CTTTTTCTTTGGGCTCTGCTTT TGTCTGGTAAGTGTCTATTTTTTTATTTCGAGT TAATTGGTAT TATTAGAGGAGATAAT
GAATARATATATATGTTCATGARAGCTTT TGCATGATGGTGTTAATACTAATTGAATGATGTTTATAGTGAATGTTCTACT
TTATCAAATTTTTAT TTCTAGTATGAATARAGGTGTAGAATTTGCTTTATTCATTTTTATTCTTTAGCTTTCTCTTTATGC
TTCCATTTTTTTTAAAGATAAATTAATACATTAGTAARATAARTGGAGTTCATTTTTTTTTTTTTTGATT TTATTTTGAGA
ARTGAGAACGTAACAT ARGAAGTGTTTTAGTGTTGACGAAATAAAAAGAGAGAGAGGGTTTAGTCTATT TCAAGGCATARA
AARATGGTTGGTGAAGTGTTGACGARGGTGGAATACTATAACATGGGCCACGTGGATGACARATTTACTCCTCGACGTATC
TATTARAGTTGTGGTCAGAAATACAGTACAATTTACCGACTACCTACATGGAAGAAGAATATT TTCATTTCATTTCAACTA
CAGTAGTATAACATTCACGTITATACGATTTTTCATTTTTGTTTTGTAAT CAARGTAATGAT TTTCCAAAAAAAT CATTGCT
ATGATTCGAATACATACAGTTTTATATTAGT TTACATATTTATGACAACTATAATACAAAATTTTAATAGT TGT TCAAGGG
ACGATTGATGTGAACTCGCCRACCATATGCCCTACGTACAAAATAACATATTTACATGTAGAAGTTGAAARTAATAATAAT
ABMAGTGTGATTAAARACAATTATACRAARTGCTAACAATAGGCTACGAGATC

SEQ ID:103

>STAR Al9
GATCTTGATGTGTGTTTTGTGTT TTTGI TATTGCAGGATGTATGTTTCATAGTGAGACAGGGCTTARAGAGCTTTGACCATC
CGACTAATATGATGAAGGCAARTGCCGAGGATTGATAGTGARGGTGTTCTTTGTGGAGCTAGTTTCAAAGTTGATGCTTGTT
CTAAGATCAATAGTATCCCTAGAAGAGGAAGTGARGCTAACTGGGCGCTGGCTAATTCTCGT TGATTTTGCTTCTAGTTTC
GTTAACTCTTGCTTCTTTGTTGCGTTTTCTTTTTATGTACTCTTGTTTATGTAAATATAGCCT TATGARGACGATARAGAR
ATAARATTGATTTGCTTCTTCGTGACATAGCAGTCTTTACTTAGACAACTGTGTGATAAATTCGCAATCTCACTCTTTGAT
AGATAAGAGGGAGGGAARGAMAGCAGTGGTARAGACARAACTGTGTTGATTT TGTGAATT TAGAAGTT TACAATAGCARARA
AGAAACTTTGGTCGACTTTTATCATTCATCGTTCCACATGTCTGTARATTCAT CAGGCTCCAATGGGTTTGAGAGTTCATG
CATCTTTCTTCTTGTTTTTGCCTTTATTTTCTTAGCARATTTCCCAGCTTTATTTCTTTTCTCCARAGCTCGAATCTAARA
GGCAGGAAATTGGAATATATGAGAACTCTGACAGATAATCATATATAGCARTGTGATC

SEQ ID:104

>STAR A20

ATCGTTTCARAGCATGGTCTAATGATGATCCTGATCTCCGACTGATCCAATARCGGTTAAGCRAACGCTGTT TTTGATCCTC
CATTGTTGTTTGCCATCGATCAACACTCAGAAATAAGGTAATTARCGCATCTCGAGACTCATTGTTTTARCAAT CTTTGTT
TTGTTTCTTCCARATTATTCTCGTGARTATCCGTAATCTCTCCGTCTTTTARTGARCAACACATATCATATGCTTTTGTTT
GTTTTGTTTTGTTTT TTCAACATTTCARTAATTTTGTCTTT TTTTCTTCGATTTARTTTGTTTATTTCCTGCTATARTARAR
CGRARACTATAATTCCATGTAATGTTCGTTGT TGTTCATAGTGATTTATCATAACGAGCAACARCATARADAT CAAGAGAR
TAAGAAATTAGAGTTATGCTGCTTATTTGAATTAGACARAARCCTACT TTTACT TGT TARGGAAATGAARAGATGTTAATAA



WO 03/106684 PCT/NL03/00432
41/64

FIG 6 (Cont.) 34

AGATGAGCACATCGTACGTGGCGCACGTGGARGCACT TCTGTACGACGGACCCAGT CCAACTCGAACCCCACACACATAGC
AAAGGTTGTTAAGTTGGCTCGTAGGTGARTTTAATACCTGT TATT TCCTTTATAGCTGGCTAATTACCTARATTCGATCCA
TAATRACACATTCCTACTATGCCAARCATTTAACCCTAGTCARACTAATTARAACGTTTCTTACTTTTTGGCCTATTARAAC
GTTTCATTATGTTCCGCARATAGT ATGARATATATAAARGATTTTCTARCAAAAAATTACTARGAACAGT TAGARCTGATTGA
GATTGTTTTTATTTCCTTTTATTTAATTTTCTTTTATTATACTCTGTTTATTTGTGTTTAATAATTAGGATTCTATTTGTC
TTGTCTTGTTTGCTATAGTTGGAGTTTTGTTCATAAAGAATGGCGTTTRAATACGGCTATGGCGTCTACAT CTCCAGCGGCG
GCARATGACGTTTTARGAGAACATATTGGCCTCCGTAGATCGT TGTCCGGTCAAGATCTCGTCTTAAAAGGCGGTGGTATA
CGGAGATCGAGTTCCGACAATCACTTGTGTTGTCGCTCCGGTAATAATAATAATCGCATTCTTGCTGTGTCTGTTCGTCCG
GGGATGAAAACGAGTCGATCTGTGGGAGTGTTCTCGTTTCAGATATCGACGTTCTATAATCCCARGTCCGATARRARCGTTG
CTATTTGAARCGGACACGTCTCAAGACGAGCARGAGAGCGATGAGATTGAGATTGAGACAGAGCCAAATCTAGATGGRGCC
ARGARGGCAAATTGGGTCGAGAGGCTGCTTGAGATAAGGAGACAGTGGAARGAGAGAGCAAAAAACAGAGAGTGGAARCAGT
GACGTTGCAGAGGAAAGTGTTGACGTTACGTGTGGTTGTGARGAAGAAGAAGGT TGCATTGCGARTTACGGATCTGTARAT
GGTGATTGGGGACGAGRATCGTTCTCTAGAT TGCTTGTGARGGTTTCTTGGTCTGAGGCTARAAAGCTTTCTCAGTTAGCT
TATTTGTGTARCTTGGCTTACACGATACCTGAGATCARGGGTGAGGAT TTGAGAAGAAACTATGGGTTAARGTTTGTGACA
TCTTCATTGGAARAGAAAGCTAARGCAGCGATACTTAGAGAGAAACTAGAGCAAGATCCAACACATGTCCCTGTTATTACA
TCCCCGGATTTAGAATCCGAGAAGCAGTCTCAACGATCAGCTTCATCT TCTGCTTCTGCTTACAAGATTGCTGCT TCAGCT
GCGTCTTACATTCACTCTTGCAAAGAGTATGATCTTTCAGAACCAAT TTATARATCAGCTGCTGCTGCTCAGGCTGCAGCG
TCTACCATGACCGCGGTGGTTGCTGCGGCTGAGGAGGAGAAGCTAGARGCGGCAAGGGAGTTACAGTCGCTACAATCATCT
CCTTGTGAGTGGTTTGTTTGTGATGATCCAAACACATACACTAGGTGCTTTGTGATTCAGGTAATATGTGTTCAARGTTAC
TACTTTCAAGCRAATCCTCTGTTTCCTCACATCATGATC

SEQ ID:105

>STAR A21
GATCTTCTTCTATATATACCGGTATAAGTCAACTGGCGGCTGAACAARGETCGTGAGGTARCAAARTATGAGACARATCTA
CAGGTCAGATTGGGTTCTGAATTCTGATARGGTCTTARAAAGGAGCTCACCAACCCACAAAACCATGGATTGAACAAGTAC
AGGTCATTGCCTTCATTTTATTCTTTACTITTCTAAGGCTCAAGCTTCCTTTATTGCCTTTAATAACAATATACTARTGAG
TATTTTGCACTCAGTAACAARATTCAGGAGAGTAATTTTTTGCCCTAACATGTTACTTT TATGTGTTAAGAGTTTAGAARTT
TTGGATCTATGATTTTAGTT T TTGTTAGGGAATCATATTCATATARATAARATATTGCCATTGACTTAATTGTTGTTATTC
ACCTAATTTCTCTCCAAAT TTGGTCATTTACCTCAGTTGATTCTATATTATACTTGCTARAGTGTTCTTTGTCTAATTCTCT
ATCATTGTTTGATTTAATAATAACCAAACCTTAAGACT TGGAAGCAARGAAGAGAGARAAT CCCAATTAATTTTTAATAAT
TCARAGAGAGATATTGAGTGACT TCCACTAATACAAAGAAAGCTTGGTTTGTGCAATATTTTGCGGTTAAGCTATTAATTG
CTGAGGCAACACCTTTTCACACTTTGCTTTCCTTCTTCCAAGTTTTCARCTTTTCTTTCTTACTCTTTCTATTAATCAAAC
TGCAACACAAARATCATTTGGATAATACATGTTTAGAAGATGATTAAGCTTTAGTTTTATTTCAAGATTATCATAATTGTT
ATCTGTTGTTACCTACATTCATATAATCTTAT CARAAACGATARARGACAARAAAGGGGATACAATATAGEGTTTTTATTATAA
AGAAMCAGGAAAGAAAGAAAAGGGTTTTCACCAAACGARATTAGTTCAATCATTTAAATTATCT TTATCCTTATGATTAGT
GTCTITATATCTGTCATATGCTGCTTCTCCTTCCAACTTCCTTTGGATTATATTCTCTTCTCTTTATTTTAATTTCCATTT
GTGGTAGCTGTTTTATTTTTTGTATTTTCACGCCGTGTCCCTTTAAAATAATATTARCTACACCACTAATGTTGGAACATG
ARANACATGAATGAGGTAATTATGATGATGAACCAAATGTTAAGGACAAGCTCGGTGTAACTAAGAAGATAATTAGTGAAA
CAGAACAAGTCAATAACTTGTAAGCATTTCAGAATTGAAAATAAAGATAAGGGAGGATGAATATGAATTTAGTAAATGGGT
AATGARAGTGARAGAAGAAGAGGGAAGGGTTGGTTACTGTCTCAAGGGTTTGAAATGCGAGACGGTTGCTTGAGAATGAGGA
AARARGAGTTAGTAAGTTTTTAACTCTCTCTTTCTCTCTCCCTCTCTCTTT TTCAACGTCAATTCCTTTAAGGAATGGCCTC
TCTCTCTCTCTGARAGTGTGTGTGTATATATTARACCGACTCCATTTCTCCTCTGCTTAGACCAAAACTCATCTTCTATACT
GCAACAAAGARGGAGGAGCCGTTGAGACTACARAATGACTGCAGCAGARAACCCTTTTGTATCTGACACCTCTTCTCTGCA
AAGCCAGCTTAAAGGTTCTTATT TTICTTTCTGTTTATTGTTCATCAACCCTTATGAGTAATTTGCTTGATGTTGAGGTTG
TTCTGCTTTCTTTTAATT CCACTCTGCAGAAAAAGAGAARGAGCTTTTGGCTGCTARAGCTGAAGTTGAGGCTTTGAGAAC
ARATGARGAGCTCAAAGACAGAGTCTTTAAGGAGGTAACATGCATGATGATC

SEQ ID:106

>STAR A22
GATCCATTAAGARGCAGCCGCAAAATCGGATTGAGAACAGGARAAAGAGGCGGTTAAGGCTTATGATGARGTCGTTGATGGG
ATGGTTGAAAACCATTGTGCCCTTAGCTATTGTTCAACTAAGGAGCACTCGGAGACTCGT GGTTTGCGTGGGAGTGARGAA
ACTTGGTTCGATTTARGAARGAGACGAAGGAGTAATGAARGATT CTATGTGTCAAGAAGTTGAABRTGCAGAAGACGGTTACT
GGAGAAGAGACAGTATGTGATGTGTTTGGTTTGTTTGAGTT TGAGGAT T TGGGAAGTGATTAT TTGGAGACGTTATTATCT
TCTTTTTGACAGAAATACATTGARAACTACCGTTGCTAATTTGATAGGTATACATATATAGACATGTATATATTGTATAAT
TATATGTCAAGAT*ATTTATTTATTTTACATTTTTCACAAAAAAAAACGTTAATCTATTTTTCTGTCACAAGTGTGTTTTT
ATTCATACTACATACTACAACGCCAATTTAACATGCCAARTATARAARCATACATGGGCAARGGCCCAACAGCCAGTTTARAA
GAACTTTGTCTGAAGAGAAAGT TGTTGTATATATCACAAGGGATATGTGGTAATTGGGAAACATGTTGGCGTTGACACGTGG
GARATTGARGGAGATGGAGT TTCCGTCACTGGTAGAATCTTCTARCACTAGAGAGCTTCARTT CAGGTTGAAATCGTCAGA
AAACTAATGCAGACGGTAGATC

SEQ ID:107
>STAR A23
GATCAARAACTTAGTCAAATCGTTCCTTCCATTTTCTTTCAGTTTGATTCCACTTTAATGGCGTCATAATCATCTCTTARAT
CARRCAATGACTCCACTATCTCGTTTCCGATCTCT TGTTACATARAGT TTTCTGTAGCATTGAGATTGTCCTTTTCGGAAT
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TGCTTTTATTTGCGCAGCT TGATGGARACAACAAACAGTGTAGTAGT TTAGTAGARRGACT GAGAGATARRACGAAGAGTC
ARGTTCCTARGTCCATTACT TGCATTAACCGCT TAGAGATATCGCGTATAGCACCATTACACGCAACGATGAATAGCCCGA
ARGGATTTGGACCTCCTCCTARGAARACCAAGAAGTCGAAAAAGCCARAACCCGGAAACCAAAGTGATGAAGACGACGACG
ATGARGACGAAGATGATGATGATGAAGARGATGAACGTGAGAGAGGTGTAATT CCAGAGATAGTGACCAACAGAATGATAA
GCAGAATGGGATTTACAGTGGGGTTACCACTCTT CAT TGGTCTTTTGTTCTTCCCATTCTTTTACTATCTCAAAGTGGGAT
TGAAAGTTGATGTGCCTACATGGGTTCCGTTTATTGTTTCGTTCGTCT TCTTTGGTACGGC TTTAGCTGGTGTGAGCTATG
GGATC

SEQ ID:108

>STAR A24
GATCAGACTGAACTCGTGTACTCTGAGCCTTGCTTCTTGTAGCTCTTTTAGCTTTCACATTTTCAT CAGTATT CACATCAT
TCCTGATAATTGTGCCAGAAGTCCCACGACTATCTTGTTGCTCACTAATGGT TGCTGCTGCAGATGATTCCATGTTGTCCT
CTTGTGARACCCCAATGCTTCGTCTAGCARCTGTATTTCTTGCACTTCCTGCTTTGCGGTTTTTACATTTGGATGATGCAA
CTTTAACTTTAGGTAGCTTCTT TTGAGTAARGATCAATCTCATCTCTACCTAGGACCTGCAAATCGATGARATTTGAGTTCA
TTTCABCACACTTGATGACACTATCATAGAAAACAAARAGACCTTGCTGTACCAGAGTGAAGARCAGCCTTTACCTTGGCC
TTCACAGGACTAGGTAGAATCTCCGGAGAACAAGGCCTCTGAGTCCATTCAAACATTTCGCTATCARACATGTCACCTGGA
TTGGGCTTTTGTTGCTCGTCTTCCTGARACAT TCATCGGARAARRAGTARGATCARAGGATC

SEQ ID:109

>STAR A25

GATCCARACTCTGCAATGTATAT TACGAAGTCGTTTGATATAACACCTCTCTTGATARAAGATGATTAGAACCTARAGTAR
TTTTARAATATGGTGAARAAATTAGACT CTTGGAGTATATAAATGGCTCAATCTGTATTGCCCGCACCGCCCARACTCCCAT
GGCAAATCCATTGACGARACCAAGGTAAARAT CACATGCTTTGAGCGT TTTTTTAARACAGAAGTGTAAGCTTARATTTTT
TAGTTTAATAGTAGTAACAAATTCAACCTTGTGAAGAGATTTATTAATARTATTARAARTCATTCCCCTAATTATTTGCCTT
GAGTTTCGAGCCTTCTACTGTACCACTCACERCATTARAAATCATCAGACTATT CARACTTTCTTACATGGTTGATTAGTTC
ATCTCATATATGCTCAGTATCATACTCTTGCAGATTAATTTTTCATTTTAATTATCAACGARTTTT TTATTTARTTATTCA
TGACCAARRATACATTTATT TTTTTTARATAAAACAAATAATARATTTGGAAGTCAARARTACARTCAATAGARARAAAAGT
ATGACAGTGATAGATAATATTTGCAGAATATTATGTGAAAGCTATTTTCTCTGTARCAATAAATGAGAARATCTTTATTAT
TTTACATGAAAGAAAAAGALAACAAAACAGAGATATTTTTCCAGCTGARAAGAACARACATCTCTCATTGATGTTCAGTGA
ACTTGCARCCAAACTTCACTTCTTCTATACTTCTTCATAGCCACAAACTCAGT TCTTTGCAAGAARCACAAACTTAAGTATT
CAARATATCGTCATCATGTTCTCARGATTCCATGCTCTGTTTCTTCTCCTTGTTCTTT CAGTAAGAACATATAARATGTGTA
TCTTCATCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTTCTCATTCTCTTCATTTTCTTCTTCGTCTTCTTCTCAAACTCTTGTCTTGCCT
CTAAAGACCCGAATAACCCCARCGGATC

SEQ ID:110

>STAR K26

GATCCTCGATT CTTATCTGGATACAGAAGARAACACCTTTTTGTCTTTTARGTACTCGGAGARATCTGAGGGTATCTTTTT
CTTGAGCAGATGGAGGTGAARGT CCTGAGT TGGGGAGGAGGGGGCTCTGGAAGACT TGGCCACGGTCACCAGTCCAGTCTTT
TTGGCATCTTAAGAAGTARCAGGTTTGTTTTACT TAATT TCARTATCGTTTTGTCTCTTTCTCATGCATTTTTTGCTCACA
AGAATTTTCCCATTTCCTCCTTTACTTTATCATGATT CCTTCATAATTTTCTTGTATTGCACTGTAARAGTATCCCCCTGAT
TGCAGTGAGTTTACTCCARAGGCTTATCAAGGAACTTGAGGGGATCARGGTAATCTAGTGGTGAAGAATATCCACCTTGGAT
GARGAGTTTCTAGTTACCTAGTGGTGGTTTTAATCTTTAGACTTTCATGCTTATGTTTTTCCATTCTTTCTGTCGAGCACT
BGGTCACRARATGTTGCTGCTGGTCTGCTGCATTCAGCATGCACTGATGGTAT TGATTTACTTTCTTARAAGTATGAATGTT
GTGCCATTTACCGAACTTTATGAGGTTTGTTTGCARRTGCAGAGAATGGCTICTGCTTTCATGTTCGGAGAGARATCTATAR
ACAARGATGGTAAGAAAATGTCTTTTTCTTTGATTTCTGTGGTCATATATGTGARGCTATCTGATGGGARARTACAGGGCTT
TGGAGGAGTAAGAMATGCCACARCACCATCGAT TAT CAGTGAAGTACCATATGCAGARGAAGTTGCATGTGGTGGCTACCA
CACATGTGTAGTTACAAGTAATACTCTCTTATTATATCGTTCTTTCTTTGATATTGAGTTTGCTTGTATACTGCAAATGCC
TGTCCTGCTCARATTTCTTTTTGTTATTCTTTATAGAGGCCCAAARCTGCTCTTTAGTTTCTGCTAAATTTAT GAACATAT
TGTGTTTGTAAGATGGTCGATAACAACTCATCGTTTGATGTTTCCTTCGTTTTTGGAAGGAGGTGGGGAGCTTTACACCTG
GGGCTCAAACGAAAATGGGTGCCTTGGARCAGAGTAAGTTACATACCCCGAARARATAGAATGTTTCCCCATARGATGARR
ACARGGTTCTTGAACTGTACCTATACTCTTATT TCARBAAAATTCAGT T CAACGTATGTCTCACACT CCCCTGTGAGAGTTEG
AAGGTCCTTTCTTGGAGT CTACTGTATCTCAGGTAT CTTGTGGGTGGAAGCACACTGCAGCTATTTCAGGTAGCATCTCTT
TTGAGTAAARCATAT TTGTTTCCTCTCTCATTGTAT AAGT TAATTCAACTCARTTTCTGARACT TGTTTGCAGATAARCART
GTCTTCACCTGGGECTGGGGAGGATCTCACGGCACATTCTCTGTTGATGGACATTCCTCTGGTGGACAATTGGTTTGTTTC
ATCATCTTATCTTATTGAT CAAATCT CTGARACAARCATTTTCAAGT GTCGARGAGAATAAATATGGTATGCTTAATATGT2
GGGCCATGGTAGTGATGTAGACTATGCARGACCAGCAATGGTGGACTTGGGARAGAATGTAAGAGCAGTGCATATATCTITC
TGGCTTCAATCATACAGCAGCAGTTCTTGARCATTTTTGAAGACTCGGTCTCARGTTARTATCATATACAGATGTTTAGTI
TATTCTTGCTTAAACATCTATAGACTAARAAAATAATAAGAARTTTACACTATTGAATAGCGATCAATTACACCATTGGTT
CTAACTTGAACAATTTAGTAAATAGGTGGARTATTCTTGTCGTGTAAATTATTGATTTTAT TTATTTATTTT TGARARCTE
CAACAAACGATAGAAGAGTTGAGGAAATCTCTTTGTAATCATAATTATGAGARAATTAAGATC

SEQ ID:111
>STAR RA27
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GATCGGAATCATTTTGGGAGT TTGAAGGAACTARACATAATATGCATGTCGAAGTCAACTTATTGCAAATAATTTTGARAT
GATTCTGAATTGGAAATTCATGAAGCITAATTATTT TATCTAAATARGTTTAATATAGGT T TGAGTGAGATATCGAGATTA
AATGATAAGAGTCTTTCTTCGAGGAGACATTAGAATTCTACACAAARAT CGARATTAATCTAGTCCTTGACRATCAGTTTT
CAATTAATCABRAAACCTATAAAATTCAACTCAAARCCAATCGTATGAAACTTCAT TATACCATATAATCTGGTTACTTAGC
TTAAATCTCTACCCGGCGATGTT TCATGCTTGAGAGACTAGGTACATAGGACACTAGGAGTACTGCATATATGGTTACCTC
ATGAGTTCTCATCGTAAAATCATCCAATARAARATGGTTTCCTGCTTAGGTATACGGTATACCATCTTGTATCGT TAARAT
TTATAGCTCAGTTCGTTGCTAACAGTCAAATACGTCTTTCCAGGGTAAAAAATGTGGARATT TGTTCCACTGTARAARCCT
AATAATTTTTGACATTAATAATTARRAGGGATTATAATGTAATATATACAAAGATAGGGGAGACAGAGACGAAGGCCCACA
CATCTTTAACARARAGARCAACRAGCCCGTGACCCCARRATARAACTAGCTTTCAGATTTATTATTTTTCATCTGACATRAT
TGCAACCGTTAGATTTCATTTCTCAGGT CCCATTCTGACTCAGATCCAACCGTCCATATTCCTCTAGTGTCTTCAATAGTT
GGGCCCCTTTTCTTTTTCCTCTCGCCGTACACTCTCCT TCCAGCGCCAACGCCACCGCCCGAGCCACTTCTTCCGCCGGCG
CCACCGCGATTTCCTCGCCGGRATCCCCTCCTTCGCCGCCTTTCCCGTAGACCACGGARAGGATGCT TATGGCGTATTCTC
TCCCTCTACCAGCCAATCTCGCCATCACCGCTACCATCGCCGGCACCGTCATCGCGTGAGCGCGARCCTCCGCCGCTCCTT
CTGCCGTTGTACACAT TAGCTCAAGAGCAGCTAAGGCTCGCTCCACCGCTGAGATC

SEQ ID:112

>STAR A28
GATCGAACTTTGGTAACATGCTTGCTTACTGCTTTCTATTGTCTGCAAAACCTCTGTTCTGGGTGACCTTCTGGCCCCTCT
CTCTCGAAGCTTCAGAACTATGGAGGAGAGATTGGATARAGGAGACAAAAGGTGTGGTGTGGCGAAATGTTAGGGTACCGG
CARATTGTGTATGTATGAGTTGATTTTGTTCTTTTCTCATAAAGAGGAT TTAACAARAGGATGAGARAACARATCCAACTTGA
GTACTACGAGGAGATRARAGCTTTTAT TGGCTATTGAGTATTGACACGTTGTTGAAAGT CTGATACATTTTAGACTTTTAC
TGCATATGTCCARATATTTAGATTTTTTTTTCGT TTCTCAAAAAAGTAACTTGTTTAACAAAARAAARATCGTTATTGGGCT
TTTCGTTTCTTTTATATTGGGCCTTGAGCCTT TTTAGCTTTTGTATTTTTAGTCCTTTTCGGGTTTATTTATTTATTAATA
AGATACCAAAAACATAACARARATGTAGTTTTGTATTTTTAACCTAGTCTTTTAAATATTTAAACTTAATTAGAAARATTC
TATTTAARRATATTATARAAAARACATGATTTTGTGATTTTCCCATATT TTGTGTAACTATTT TTGACAAGCTTTTGARACA
ACARAAGACARAATCCATGTGATAAGGTCGGTCARAAATCTTGCGTAGTAGAGGAGTTARAGATTTTTGGATGGTTACAATG
GTATACTCTTATTTGATATCCCATCARTGGTATATAGCTTT GAATGGTAGGACAAGTGAGAGTARAATTTTCTCATCATTG
CTAAGTTTTATTTTAGGTTCTACATTGTTTCACCCTTCTTAAGTATCCTACTCTCAACTAGAAARAAAMATTGTGAGGGCG
GTTTTATCGGCTGGAATGCAGCT CATGTAGCTCCCACGACGEGAGTTTTCTGGCTAAGARACT CGGACACAACGTTGGCCTC
CAATATCTTCAAGGCTTCTTCATTCGTCACCGACCTCGGTGTCTTATACTGACT CACAGAAGAGCCTCTAGACAGARAGAA
GTTCATGAGCTTGTCGAAAGCGCCAGGCTTAACAACCTTAATCTCAAGTGGTCCAATGTTCTTATCATTCT TTCGTCCTTT
TCTGTAAACCGCGTCCAGAGACTCCTCAATGGTGAAGCAGCATT CCTCCARAACATTCTGGTCAAGCTCAAGCTTGGCGTC
CTTGACTTTTCTCCCGAGTTCCCAGTAGAGCACGTAGTGACCTGGATACGAGGAGGAATCCACACGGCTAGTGARATCCAT
GAGCATTAGGTCATGTGGCTCAAGCAGGAGACT CGCGTTAGTCACTGCCTTGAGGAGGTCTTCGTCGTAGGTCTTGTCCAT
GTCGATGCTCAGAACAACTTTCTGTCTTCCCACGARATGAAACTGTGGCGCATTGT TGTAGARACCAGTCACTCTTARALC
GTCCCCTAAACGGTACCTATACAAACCTGTATARAGARTTTTGATACACAT TAAGAAAATTATTARCATGTCATTTAGTTT
TGAAATTGAGAGAGTAAACAAGAAARARCACTTACCAGCAAACGT TGTGACARCAGGTTCATRATCATGACCGATTTTAAC
ATCGACAAGATCGACTACAACAGGATTCTCTGCGGGATC

SEQ ID:113

>STAR A29

GATCAGAGTCACAACCATAGGAGTCGGAGACGGCCATGCATGTGTCTTGATAGAAGAAT TAACCGGTTCTAAATCTGAARR
CGAATCCGGTCGTCTCGAACCGARATCAATAACCGGTCCGGTCAAAGAAACGGTTGCACGAGTGARGGAAACGGTTACGAR
AACGGAGCCGTTAATATGCGATGACGGAGTGACAARGGGGARGCTGACGATGTGCTACGAGGTAGACGTTGACGTTGACGG
TGGGAGGTGTGTTAACGGAGATTTAACGGCAGT TAGCTACGGAGGAGGT TTGGGTAATTGT GGCGGEGATTGGTGGGAGAR
ATGGGATGGAGTGGTGAGGATGAGRAATGGTGATGACAGT TGGTACCGTTACGTGGATTT ABACGGTGATTAATGGAAATGT
GGTAAGGTTATGGGATGACAACARRACACTAGTAACGGCGGCATGTGTCTARATTAGAGAAGTTTCATAT TTCGGAAAGTT
TTTAAATCTTGAGAAGCTTTCT TGGTTTGAAGTGT T TTTTTTTTGTTGGT TGAT TAAGT TGTAATTTGTARATAATTTTCA
CACAAGAGACCAAGAAGGAACGCTTAAATCAATATCAATTGGTGTTGATTCCCAGCTTTTT CTAGTCGAACTTAGGTAACA
CGTCCATTGCGATGATGAATTCGTGACAAGGGGTCAACTATTTGAACACAACAAACAAGTGCGTTTTCT TGTTAAGGCCCA
TCTAAAATTGACTACACACATTTACTTTTAGGCCCATTTTAAACTTGACTGTAGCCTGTAGGCATGTATTTGTTCGTGTTA
CTCCCAGCCTCAARCCCGCARAATCCACGAAT TCTTCTTACTTAGTCTAGACTCTGGTCTGATC

SEQ ID:114

>STAR A30
GATCTGGCTAATCCGTTTAGCACACARCCAGATGTARCATTGGTTGCAAAGATTATTGAAGAGTCTCGATCTAATGTAACA
CACCTCTGCGCATTCAGGAGTGCTTACGTCAACACAT TCCGGGAACGAAAAARCTGTTAGCGTATGTGTATTTTAAAGTATT
ACCATATTTCTTTATATCTTCTAGCACCTCCTCACAAATGTCACGTGCGTCCTCCGATTCCARAGCATAATGGTTGCTTCC
GAAGAGCCGARAGGTAGACACCACCCATGTGAGCATTACCAGCACATATGTAAAGAATTGCGCATGCAAGGGTTGCAGCGGC
GTTCCTTGGGGCGATTCGCT CTAAGTGTAGGATAGCTCCCTGGATGTCAGACTCATGTGTARCGAGACGCAGTCCTTCATG
GTAAATAGCCGTGGGGTTACCAGCTTGTAAGCACCGT T TGAAGAAGGGTCTATAGCGACCTTCGGAGTTGATGTCATTTGE
ATCGCTGGCCTGCCGCGTAGAAGTCATCGGGATCGTCGCACATGCTGARAATGTTTGCATTTTTGAGGACATCCGGACAGTA
GACAATGTCTCTTCCACGAGGACCGGATTTCARCATAGGTCCGAGGTACCACCAACATT TGTCAGCCATTTTCTTGGCTAT
CTTCGCAAGCAAATCGT CAGGAATAT TTGGGTTTGTCATATT TAGGAGTAAGGTGTTTCGAGRARATGARATTTGAACACT
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TAAATAAGCATCATTGARGATATGGTTGGGTAAGTTATGGTTGTATTTAT TGCAAAGGTATTARGTGATGATGTGTATTCA
TATTGTCAARATCAAAGTAATAGTATTCCATATATAATTTGTTATCGTTGT TATGAGCARCCTCTTTTTATTAACAGCTTAA
AACTAGACGTGTACGTTTTACTGACGGTCTTAGTGTACGT CCACATTTACATTTCTACATTTACTCARCAAACAGTGTACG
TTGTAGTGTATGTTTTAGTGAACGTCCACATTTACATTTCTACATTTGCCCAACAAACAGT GTACGTTGTAGTGTACGTCC
ACATTTACATTTCTACATTTGCCCAACARACAGT GTACGTTGTAGTGTACGT TTARGTGTACGTCCACATTTACATTTCTA
CATTTGCCCAACAAACAGTGTACGTTGTAGTGTACGTTTTAGTGTACGTCCATATTTACATTTCTACATTTACTCAACAGA
CAGTGTACGCTGTAGTGTACTATTAGTGTACGT CCATTCATARATATCACCATT TATGAGACAAACCARAGACCTCATACG
TTTGCATGTGTTATTTTTTAGTGTACGTTAGAGT TGATAT CTCATGCTAGTGAACGTCCATATCTAGTTTTCCGAGACARA
GAAAARACCTCTAAGTATTAT TTGGTAGATGCACGTGTACGCGAGTTGTGGACGCTTAGATTTTAATATCCAAAT TTACATT
TACTGCAGTGTCTABATATCATATGTGAATTTGGCTGAARAATATTCAACTTGAGAAACATAACACACCTTGCARATTTCT
TAAGCARTAATATAATTTCAACATAAACATAAACARCATAGTAGAAGGCTTATCATAATTTGAAACATGACATAGCGGATA
ACATAAACAAACATATAARGTAGAATGGAATAACTATAGCATTTGACTAARCACGCCTGGCACACGACCAGAGGTARCAGCG
GTITGCAAACGTTTTGGARAGCTCCTGATACCATGTAACAATATAAGGCGCARGGAGGCATACTAAT TCCATGGCTGGTAGG
ATAAGAGAACGTAGGACCATATGTATTGCTGTATGGAGGGTCARACTTCTTTATTTCCTCGATGAACTCATCACCCARRAC
TCGAGTGGCRACCGAGTCCAATGGATAATGGT TGCGGGTGAAGAGCTGTAGARACAAGCCGCCCATATARTCATACCCAGC
ACATATGARTACAATGGCGCATGCARGTGTTGCAT TTGCTCGTACTGGAGCATGACGCTGTAAGAGCCTGATGGCTCCATT
GATGTTTCGTTCATGCGTTAGAACACGAATACCTTCGTAATACACGGCCGTGGGATTAT TAGCTGCARAACACCTTAAGRA
AARATGTTCGATGTCGGCCTTCATCAGCGGATC

SEQ ID:115

>STAR A3l
GATCABRARGAATCGTACTTGAAATATTTAGTGGAACGCATATGTCAGAGTTACAGATATGGTTTAACTCTTTTTATCTCCT
TTTTTTAATGGTGTT TCTCTTTTTATCTCCTATAATCTTTTGGGAATTT TTTAT TATTAARTATTAAT TARRAAGATAAAT
TCTTAGAGARAATCCCAACTGACTTGTTAACTAGTGAGACATATCTTATTTATTCTCT GCTTATCTARARAGAALATGAAA
AAGAAAAARARAGTATATATTAGARGATTAATATAAGTTTAGGGGGAAAATGAT TATTATTACTATTTATAAAATTAGTAT
ATTTCRARATTGTACAATTAATTACTAAGCCTTAAAATAAAARTGTAAAAGAAGATTATCATCAAGAATAGTATACCATCT
TTGTTTCAARAGAAAAGTTTACTAAAAGAAAAAACTTT TGTTTAATTTCTACTAAAGCTGAAAGGAARATGATTGTCAATT
TGTTATTATTATTATT TATATGATAGATTTCTTAAGAAACGTATAGAGTTAGTTACAAATTCTAAATTAAAARTTGTATGA
TAAGATTATCTTAAGAAAGTTATACAATATATT CCTAATTCTAARAGARAATGGTTATTTTTT TGGAATAGATATACACAA
CARARCAAATTTAGTATAAGAAGATATGTTAGATTAACTAAATARACATCTCAGGCATGAAACTGGATTAGGTTAACCAGA
GGTCCAGAGACCTATATATCTCTAGGCATTAGGGTTTAACTACGGAGCAAAGCCTCATAATCAAGTTTATATCTTGCGCAT
CTTTAGCAACCAATCAATTATCTAAGAAGCCATGACTAATACTAATGTTGCTGCTACAAAGCCTCTTTCTACTATGGTCGA
TGAATCTCCTAGCCTTCTCCGTGATTGGTGGTGAGACT CTAGATCAATGATTTTTCTTACTTTTTTCCCATTACTATGTTA
TGTTACGTAACATAAGATGGATTAAACTGAATCTGATCCTCTTARATTATATTGGTTGCAGTATGAARCAAGARCCTACAAT
ACAACTTTGCGATGARCTTCGTCATGATAATCATCARCATTGAAGCAATCTTGTCTATCAGAAACCACGAARAT CACGTAA
GGAAAGATTATTCAACGATTTTGATAATTTCCGGTATGTTCTTGCCTTTCGCCTATTAAGTTGCGTTTGTTGGGTTGGCGC
AATCAGGGATGTGACATTATGTGAACTCGCCTACATCTTCGGACGCAT CAGTCACAACATAGGCTTTATTTTCTTCCTAGA
ACTCCTCTATTGTATTTCTCCCTACT TGGCTCTACTCGTTGGTCTACAT GTAGGCCARTGGTATCTARCTTCCATGATTGG
ACTGTCTCTATGGGAAGGAATGCAAGCATTACGAACTGATATTTAACCTCGTTTAATAGTARAATCTARACTTATTTAGCT
GCATATTTTGGTTTAAGGCAAT CGAGARTGTCT TAGCATCTAAAGCTTACTTCGTGGGACGCATCTGTCACACGTTCGGCT
TTTGTATTTTCGTCCACCTCCTCTATTCGGTTTCTCCTCACTTGGCTCTATACTTCGGTCTCCCTTGTTTGCTAGGTTTCG
TAGCCGTCATGATTGCACCARGTTGTCCGTATCARTGGARAGGCCTATGCARCAAAGTGCAAGAGTTACGAGACTGGTGGA
AGCATGTGAATCGACCACAATCCTCGGTTGTTAT TGTTCAAGGATCTCCATTTCTAAGATGTGAATTTTAGGACTCTTTTA
TCCCTTTTGCCTTTTAAATTGGAATACCARCGTTTATTATGTGGGTTAGT TATGTGTGTATATGATATACAAATCARACAR
CATATATAAGGAGAAGAGATATTGAATGTTGAT TCTTAATTTACAGGARCATGAAGCTCGGGT CTT TCCGGCAATGCCATC
ADTATCCGAGGCGGTGCAGTTTCTTCGTCAGACGAGAAACCAGAGAGTCTAGTATCCTAATTT TGRAACAAATAGAGCATAA
AGGAACARGTTATATAGCTTCACATAACCCGAAACATGTTTTAAGTTTCAATATCAAAGACAAGATC

SEQ ID:116

>STAR A32
GATCTAGACATATGTGTGAGACGTTTCATTGTAGGTATCTGAATGTARAGCTCAAAGCTTTARCCTTTGAACCGATARACC
TCTAARGCTCTCTCTTTTCCTTGGATGAGTCTCACARGTTAAGAACTT CAGTGAARTAATCTGACTTTATTGAACCCRAAC
TTGGGTATCACTGTTTATCT TAGCATTACAGAGTTTIGTTTTTGTTATGTACAT TGGATTTGAAGTCTACAATGTTITTCC
AGGTTTATARRCCEGARGARTATAGCCGGGTTCTAGCTAT CTGTGGTCCTGGGAACAATGGTGGTGATGGTTTGGTGGCGE
CGAGGCATTTGCACCACTTTGGATATARACCGTTTATTTGTTATCCCAAACGTACRGCCARGCCACTTTATACTGGACTGG
TCACTCAGGTTTGTGTAACCAGTGCTTAAT TTATGGGGGAT CTTTGTTAGCTTTCTCCGTTTCTTTACTGCCTGCTGAATT
TGCCTGTTTTTGTAGTTGGATTCACT CTCAGTCCCT TTTGT TTCCGT TGAGGATCTGCCGGATGACTTGTCAAAGGACTTT
GATGTTATTGTAGATGCAATGTTTGGGTTT TCATTCCATGGTAACTATTT TTGT GCATGAAT CGTTAGAATTCTTCAARGC
ATGAAACAATTATAAGAAGTAAATTCATCAAACTTTTGAARCAGCAAGTTTTGGAATCAAAGTCTCAGAGATGCACCTTATT
CATTTGCATCATGTTTCAGTTGGCCT TTGAARATCCATTT TTTGCACATGTAGGAGCTCCCAGGCCTCCTTTTGATGACCT
CATCCGGCGATTAGTATCGT TACAGAACTATGAGCAGACTCTTCARARACARCCCAGTCATTGTCTCTGTGGATATTCCCTC
TGGTTGGCACGTTGAAGARGGAGACCATGAAGATGGAGGARTTAAGCCTGATAT GTTGGTAAGTCTTAGCCGARATGCTTG
TGTTTCTCTTTTTCTCTTGTACTCAT TTGTTACTATCTGATATAATGARAACTACTT TATARATTGARCATATTTACTCTT
TTTAGGTATCTTTGACTGCCCCARAATTATGTGCAAAGAGATTCCGTGGCCCTCAT CACTTT PTTAGGTGGGAGATTTGTAC
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CACCTTCTGT TGCAGARAAGTATAAGCTGGAGCTCCCTAGTTACCCAGGGACATCTATGTGTGT TAGAAT TGGTAAACCTC
CCARAGTTGACATATCTGCTATGAGAGTGAACTATGTCTCTCCAGAATTGCTTGAGGAGCAGGT TGAAACTGATC

SEQ ID:117

>STAR A33

GATCCCGTTCATGTATT TTTGCCAGTTCGAGTTGGGGTTGGTTCTGTTTACTTTTTCTAGTCCATGTATT TTGCAGACCTA
TTAAAACCATTCTGTTTTTTTT TTGGACCAACARAACCCATCCGTTTTTAGATACGAARATAAAATTTTATTARAACCATT
ATTTTTCTTGGACCATCAAARCCCATCCGTTTAAAGATACGAAATGARAT TCGATTGATAAATACAAAATAAAGTTCACCA
AACTTAAATARAAAGGCATAGATGGGACCAATGAGAAAGAARTTTCTTTTCTCCTCAATTTCCCCARAAATATATARAACCT
TAAGTTTACTTTTTTGT TGCAAGGAARAACATTAATCTT TTTCAACTTTCTAAAARCAATCATTTCAAACGTTAARGGAAC
CTCCTCCTTTCTTTACGCGTTTGCAATATAACCCAAGRAGACCGCTTGTTTGTACAACTTTCCAAAAACCARACAGTAGTG
TAATARACCTCTGACTTCTTTTTTCTTCTCTATTTTTGTGGGTGATAATCAATTCACTCGGT TTGARATTTCGTCCACTTT
TCAAAGATGAGTGAATGARARRGCCACGRAACTTTCCATTTCTTCCTCTGTGTATARCTCT CACTGAGTACGACTTGCCAT
TTTCTCATCCAAAAABAATGTTTATCCAAATACATATTTGTGAACTTTGCTTTTARACCACTCAAGATTCTTCCCCATGGC
TTCTTCGTCTTCTTCTTCTCGGTCTCGCACCTGGAGATACCGCGTCTTCACGAACTTCCATGGACCTGACGTCCGTAAAAC
ATTCCTCAGCCATTTACGTAAACAGTTTAGCTACAACGGGATTTCGATGTTTAATGATC

SEQ ID:118

>STAR A3d

GATCCATGCTTTTGAGT TTAAGTGATTTATTTAAGATCCTCTAAACTTTTTTTTCTTCACTTAGTGGTGGTTCCAGTCAAT
TTAGCAAGTAAGATGT TGTATGTGTCAATGCTATAACTGTGAAT TTTCAGCTATTGTAGTTTGATTTTTGTCTTTGTTAGC
TTCAGGTGTCTTGAATCTGAATCTGIGGCTATATT TGGTGCT CGGTGGTGAGCAGGAAGGGAGGGGGATATTGT CAGGGTT
TTAATGTACGT CAGATGAATAGAGCAACTAATGTTACTGGCAGTAGAAGGAGGGGGTTTATT CTCAGCGTCCGCGTCTGGG
TATAGTAAGGGATTGACCCTTCTTTTCTCTGGTGATARAGACGTAGATAGGCCCATGAGAGTTGTCCCGTGGAATCACTAC
CAGGTGGTTGACCAAGAGCCTGAGGCTGACCCTGTTCTTCAGCTGGATTCTATTAAGAACCGAGTTTCCCGCGGTTGCGCT
GCTTCCTTCAGTTGTTTTGGTGGCGCTTCCGCGGGACTTGAGACCCCTTCTCCTCTTAAAGT TGAACCTGTGCAGCAGCAG
CATCGTGAAATATCATCACCAGAGTCTGTTGTTGTTGTT TCTGARAAGGGTAARGACCARATARGTGAAGCTGATAATGGC
AGCAGCAAAGAAGCTTTCAAACTCTCGTTGAGGAGTAGCTTGAAGAGGCCCTCTGTTGCGGAATCACGCTCTCTAGAAGAT
ATARAAGAATACGAGACGTTGAGTGTGGATGGTAGCGAT CTCACTGGTGACATGGCAAGGCGGAAAGTTCAGTGGCCTGAT
GCTTGTGGTAGTGAACTCACTCAAGTTAGAGAATTTGAGCCGAGGTACGTGTGATATGTTTTCCTCTTATTGAGTTGCTTA
AATCCCAATACGAGTTAATTTAAGTAGATC

SEQ ID:11%

>STAR A35
GATCCATTTCATATACATATTACCAATTTTGGCTTTTATAGGTTTGTATCCAGAAGGCCTTTT CGTGGCTACGATTAAGGA
AAATACGAARACARARGTGAATTTTACTACTTTTGTAGCATGGT TTATTCTACTTTATATACCTAAGAAATATGAGCAACA
ATTACTTCTGTAATGACTTTTTACTACTTCGTAGTTGGTACAAACTACARAAGATTGTGTTGTTTTTACATGATACTTTAT
AATATCTATATTAATATATTTAGTCGTGTTTAATCAARAAAGCACCAGTGGTCTAGTGGTAGAATAGTACCCTGCCACGGT
ACAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCTGGTGCATTGAGCTATGATGATATAGGCTTCAGCAT TGGTTGGECTCCATTGCATTCT
TCTGAACTATCAGTTGATGTATGCCACACCTCTGAGCTCTTCTTTTTTT TTCCTCGTCAATTAATTTTTTARAAGTTTTGTC
TGCCTAAARACTTTCT TCTTT TTGATTAATCATATTAAGCATCTCGGCTATARARACCACGGTCTACTARCTTAACATGCA
TTPGGACTAGTTTTAGTGGAGAGTGTTCGAGTTAAAATGAGAAGCTCACGAT TGCATARCGGAACATTTGAT TCGCTAGGCA
TCTCCATTTGTAAAAGTAGCCACT CCAATACARAATGGT CGATGATGGTGAGTGGGTGAGACAARCCCACCACCACCTCAA
GAAGATATATTTCTCTGGTITAAGAATTTGAATGGTTGACAAAGARACGGT CACTCTATATACT TAGAAAATATAGT CATAC
ATAGACACCATCGGTCTAGTTATAATAATAACCACTGGATTAATGCCCAGTGAARATAATTGAGTAGCCAAAACATGARTA
TAACAARTATCCCAATTTACATACAACAACACAAAGGAGGTTTTACACGAT TCTATAGTACAAACTCATAACAACAARRARAT
CACACTTTTGTTTAACAGTTGCCTITATGGCT TTACTACAGTATCTTGTCCAGGGTTTT CACACATAACRATCACAGTARA
TCGTTTCCTTTTCTTTGCATCTTCCATTCCTTTTGTACACGTAACAT CTCCGGCTTCCCGACCATCAGCTARGAACCAGAT
GCGATC
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FIG7
Vector for testing STAR activity
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FIG 13

STAR element orientation

A. pSelect vector with cloned STAR element:

[TexA STAR —p ZeoR

B. pSDH vector, STARs in native orientation:

STAR —)» | [Reporter < yyis]

C. pSDH vector, STARs in opposite orientation:

<4— uvis| [Reporter STAR —p
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FIG 15
STAR copy number dependency
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FIG 21 |
Schematic Diagram of STAR Element
Bioinformatic Analysis
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