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<160> 15 
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<210> 1 
<211> 20 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> VEGFR2 1191 C/T Forward Primer 

<400> 1 
tcttggtcat cagcccactg 

<210> 2 
<211> 20 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> VEGFR2 1191 C/T Reverse Primer 

<400> 2 
aaacccagtc tgggagtgag 

<210> 3 
<211> 24 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> FLT2 738 T/C Forward Primer 

<400> 3 
gcagctgtaa agaagaaagt ccag 

<210> 4 
<211> 18 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> FLT3 738 T/C/ Reverse Primer 

<400> 4 
tgcattccct gcccagtt 

<210> 5 
<211> 20 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> ABCBl 1236 T/C Forward Primer 

Page 1 



PCT/SG2014/000467 

9869SG2690 - Seq Listing_ST25 

20 

<210> 6 
<211> 20 
<212> DNA 
<21B> Artificial sequence 

<220> 
<223> ABCBl 1236 T/c Reverse Primer 

<400> 6 
ggtcatagag cctctgcatc 20 

<400> 5 
tgtctgtgaa ttgccttgaa 

<210> 7 
<211> 21 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> ABCBl 2677 G/TA Forward Primer 

<400> 7 
gtacccatca ttgcaatagc a 21 

<210> 8 
<211> 23 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> ABCBl 2677 G/TA Reverse Primer 

<400> 8 
tttagtttga ctcaccttcc cag 23 

<210> 9 
<211> 21 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> ABCBl 3435 C/T Forward Primer 

<400> 9 
gagcccatcc tgtttgactg c 

<210> 10 
<211> 25 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> ABCBl 3435 c/T Reverse Primer 

<400> 10 
cattaggcag tgactcgatg aaggc 

<210> 11 
<211> 23 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 
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<220> 
<223> ABCG2 421 C/A Forward Primer 

<400> 11 
ggatgatgtt gtgatgggca ctc 

<210> 12 
<211> 26 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> ABCG2 421 C/A Reverse Primer 

<400> 12 
ccagacctaa ctcttgaatg accctg 

<210> 13 
<211> 21 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> BIM i2dela Forward Primer (1) 

<400> 13 
cttagcgtaa tgtcgtcagg g 

<210> 14 
<211> 22 -
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> BIM i2dela Forward Primer (2) 

<400> 14 
aggcttcagt gaggtaaatc ac 

<210> 15 
<211> 22 
<212> DNA 
<213> Artificial Sequence 

<220> 
<223> BIM i2dela Reverse Primer 

<400> 15 
gctcctctgt gaggccagcc tg 
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