SQQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRQNSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLLITASRAADTASYFCATDPRTGANSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:1)

Fig. 1a
DTGVSQODPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGQGPEFLTYFONEAQLEKSRLLSDRFES
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:2)

Fig. 1b
SQOQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRQNSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTGANSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:3)

Fig. 2a
DTGVSQODPRHLSVKRGONVTLRCDPISEHNRLYWYRQTPGQOGPEFLTYFONEAQLEKSRLLSDRES
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:4)

Fig. 2b
tctCAaCAaGGTGAAGAAGATCCGCAGGCACTGAGCATTCAGGAAGGCGAAAATGTGACCATTAAT
TGTAGCTATAAGACCAGTATTAACAACCTGCAGTGGTATCGCCAGAATAGCGGTCGCGGTCTGGTT
CATCTGATTCTGATTCGTAGCAATGAACGTGAAAAACATAGCGGCCGTCTGCGTGTGACCCTGGAT
ACCAGTAAAAAATCTAGCAGCCTGGAAATTACCGATGTGCGCCCGAGCGATACCGCAAGTTATTTT
TGTGCAACCGATCCGCGCACCGGCGCAAATAGCAAACTGACCTTTGGTAAAGGCATTACCCTGAGT
GTTCGTCCG (SEQ ID NO:5)

Fig. 3a
GATACCGGTGTTAGTCAGGATCCGCGCCATCTGAGCGTTAAACGTGGCCAGAATGTTACCCTGCGC
TGTGATCCGATTAGTGAACATAATCGTCTGTATTGGTATCGTCAGACCCCGGGTCAGGGTCCGGAA
TTTCTGACCTATTTTCAGAATGAAGCACAGCTGGAAAAAAGCCGTCTGCTGAGTGATCGTTTTAGC
GCCGAACGTCCGAAAGGCAGTTTTAGTACCCTGGAAATTCAGCGCGTGGAACCGGGTGACAGCGCA
ATGTATCTGTGCGCCAGCGAAGGTCTGGCCTATGAACAGTATTTTGGCCCGGGTACCCGCCTGACC
GTTACC (SEQ ID NO:6)

Fig. 3b
GGGGSGGGGSGGGGSGGGGS (SEQ ID NO:7)
Fig. 4a

GGCGGTGGTGGCAGCGGCGGTGGTGGTTCAGGCGGTGGTGGAAGCGGTGGTGGCGGTAGT
(SEQ ID NO:8)

Fig. 4b
SQQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRQNSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTASSAKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:9)

Fig. 5 (1)
SQQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRQNSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTGSSNKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:10)

Fig. 5 (2)

SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPAMQANSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:11)

Fig. 5 (3)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD

TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSRQSNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:12)

Fig. 5 (4)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD

TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPVLSANSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:13)
Fig. 5 (5)
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SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTSGSTKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:14)

Fig. 5 (6)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPDRSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:15)

Fig. 5 (7)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTASTPKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:16)

Fig. 5 (8)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPEAQWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:17)

Fig. 5 (9)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTESTTKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:18)

Fig. 5 (10)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSLQOSNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:19)

Fig. 5 (1D
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPONSWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:20)

Fig. 5 (12)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPASNWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:21)

Fig. 5 (13)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTDVSSLOQWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPAAQWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:22)

Fig. 5 (14)
SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTPISSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPAAQWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:23)

Fig. 5 (15)
SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTPISSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPATSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:24)

Fig. 5 (16)
SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTDIYKLOQWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTASSPKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:25)

Fig. 5 (17)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTAVDSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSLSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:26)

Fig. 5 (18)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTEISSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSLSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:27)

Fig. 5 (19)
SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTAVDSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:28)

Fig. 5 (20)
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SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTETISSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:29)

Fig. 5 (21)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTDVSSLOQWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:30)

Fig. 5 (22)
SQOQGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTDVSSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPTMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:31)

Fig. 5 (23)
SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTAVDSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPTMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:32)

Fig. 5 (24)
SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTETISSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPATSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:33)

Fig. 5 (25)
SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTPISSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:34)

Fig. 5 (26)
SQOGEEDPQALSTIQEGENVTINCSYKTAVDSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPTSSWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:35)

Fig. 5 (27)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPISEHNRLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDMELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:36)

Fig. 6 (1)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPTAGHARLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDME LEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:37)

Fig. 6 (2)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPIQGHARLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDME LEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:38)

Fig. 6 (3)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPIGTWPRLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDME LEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:39)

Fig. 6 (4)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPTAGHARLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRES
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:40)

Fig. 6 (5)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPIGTWPRLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:41)

Fig. 6 (6)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPIGRWPRLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:42)

Fig. 6 (7)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPIQGHARLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:43)

Fig. 6 (8)
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DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPTARHARLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:44)

Fig. 6 (9)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPIGLWPRLYWYRQTPGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRES
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:45)

Fig. 6 (10)
DTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPIQGRARLYWYRQTPGOGPEFLTYFQGDMELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:46)

Fig. 6 (11)
SQOGEEDPQALSIQEGENVTINCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTGANSKLTEFGKGITLSVRPGGGGSGGGGSGGGGESGGGG
SDTGVSQDPRHLSVKRGONVTLRCDPISEHNRLYWYRQTPGQOGPEFLTYFONEAQLEKSRLLSDRF
SAERPKGSFSTLEIQRVEPGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:47)

Fig. Ta
tctCAaCAaGGTGAAGAAGATCCGCAGGCACTGAGCATTCAGGAAGGCGAAAATGTGACCATTAAT
TGTAGCTATAAGACCAGTATTAACAACCTGCAGTGGTATCGCCAGAATAGCGGTCGCGGTCTGGTT
CATCTGATTCTGATTCGTAGCAATGAACGTGAAAAACATAGCGGCCGTCTGCGTGTGACCCTGGAT
ACCAGTAAAAAATCTAGCAGCCTGGAAATTACCGATGTGCGCCCGAGCGATACCGCAAGTTATTTT
TGTGCAACCGATCCGCGCACCGGCGCAAATAGCAAACTGACCTTTGGTAAAGGCATTACCCTGAGT
GTTCGTCCGGGCGGTGGTGGCAGCGGCGGTGGTGGTTCAGGCGGTGGTGGAAGCGGTGGTGGCGGT
AGTGATACCGGTGTTAGTCAGGATCCGCGCCATCTGAGCGTTAAACGTGGCCAGAATGTTACCCTG
CGCTGTGATCCGATTAGTGAACATAATCGTCTGTATTGGTATCGTCAGACCCCGGGTCAGGGTCCG
GAATTTCTGACCTATTTTCAGAATGAAGCACAGCTGGAAAAAAGCCGTCTGCTGAGTGATCGTTTT
AGCGCCGAACGTCCGAAAGGCAGTTTTAGTACCCTGGAAATTCAGCGCGTGGAACCGGGTGACAGC
GCAATGTATCTGTGCGCCAGCGAAGGTCTGGCCTATGAACAGTATTTTGGCCCGGGTACCCGCCTG

ACCGTTACC (SEQ ID NO:48)

Fig. 7b
MSQQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTL
DTSKKSSSLLITASRAADTASYFCATDPRTGANSKLTFGKGITLSVRPDIQNPDPAVYQLRDSKSS
DKSVCLEFTDFDSQTNVSQSKDSDVYITDKCVLDMRSMDFKSNSAVAWSNKSDFACANAEFNNSIIPE
DTFFPSPESS (SEQ ID NO:49)

Fig. 8a
MDTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGOQGPEFLTYFONEAQLEKSRLLSDRF
SAERPKGSEFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVTEDLKNVFPPEVAVFEPSEA
EISHTQKATLVCLATGFYPDHVELSWWVNGKEVHSGVCTDPQPLKEQPALNDSRYALSSRLRVSAT
FWQDPRNHFRCQVQFYGLSENDEWTQDRAKPVTQIVSAEAWGRAD (SEQ ID NO:50)

Fig. 8b
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTASSAKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:51)

Fig. 9 (1
SQQGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOQWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTGSSNKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:52)

Fig. 9 (2)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPAMOANSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:53)

Fig. 9 (3)
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SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSROQSNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:54)

Fig. 9 (4)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPVLSANSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:55)

Fig. 9 (5)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTSGSTKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:56)

Fig. 9 (6)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPDRSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:57)

Fig. 9 (7)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTASTPKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:58)

Fig. 9 (8)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPEAQWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:59)

Fig. 9 (9)
SOQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTESTTKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:60)

Fig. 9 (10)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSLOSNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:61)

Fig. 9 (11)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPONSWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:62)

Fig. 9 (12)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPASNWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:63)

Fig. 9 (13)
SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTDVSSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPAAQWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:64)

Fig. 9 (14)
SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTPISSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPAAQWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:65)

Fig. 9 (15)
SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTPISSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPATSPNSKLTEFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:66)

Fig. 9 (16)
SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTDIYKLOQWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPRTASSPKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:67)

Fig. 9 (17)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTAVDSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSLSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:68)

Fig. 9 (18)
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SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTETISSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSLSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:69)

Fig. 9 (19)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTAVDSLOQWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:70)

Fig. 9 (20)
SQQGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTEISSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:71)

Fig. 9 (21
SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTDVSSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:72)

Fig. 9 (22)
SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTDVSSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPTMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:73)

Fig. 9 (23)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTAVDSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPTMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:74)

Fig. 9 (24)
SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTETISSLOWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPATSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:75)

Fig. 9 (25)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTPISSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPSMSPNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:76)

Fig. 9 (26)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTAVDSLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLEITDVRPSDTASYFCATDPTSSWNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:77)

Fig. 9 (27)
SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLLITASRAADTASYFCATDPHWSTNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:91)

Fig. 9 (28)
SQOGEEDPQALSTIQEGENATMNCSYKTDIASLOQWYRONSGRGLVHLILTIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLLITASRAADTASYFCATDPHWSTNSKLTFGKGITLSVRP (SEQ ID NO:92)

Fig. 9 (29)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGOQGPEFLTYFQGDMELEKSRLLSDRFES
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:78)

Fig. 10 (1)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPTAGHARLYWYRQTLGQGPEFLTYFQGDME LEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:79)

Fig. 10 (2)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPIQGHARLYWYRQTLGQGPEFLTYFQGDME LEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:80)

Fig. 10 (3)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPIGTWPRLYWYRQTLGOQGPEFLTYFQGDMELEKSRLLSDRFES
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:81)

Fig. 10 (4)
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DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPTAGHARLYWYRQTLGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:82)

Fig. 10 (5)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPIGTWPRLYWYRQTLGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRFS
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:83)

Fig. 10 (6)
DTGVSQDPRHKITKRGQNVTFRCDPIGRWPRLYWYRQTLGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRFS
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:84)

Fig. 10 (7)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPIQGHARLYWYRQTLGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:85)

Fig. 10 (8)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPTARHARLYWYRQTLGQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:86)

Fig. 10 (9)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPIGLWPRLYWYRQTLGOQGPEFLTYFQGDLELEKSRLLSDRFES
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:87)

Fig. 10 (10)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPIQGRARLYWYRQTLGQGPEFLTYFQGDME LEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:88)

Fig. 10 (11
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPIVDNARLYWYRQTLGQGPEFLTYFQNEAQLEKSRLLSDRFS
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:93)

Fig. 10 (12)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPILGHARLYWYRQTLGQGPEFLTYFONEAQLEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:94)

Fig. 10 (13)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPIGWWPRLYWYRQTLGQGPEFLTYFONEAQLEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:95)

Fig. 10 (14)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGOGPEFLTYFQGELOLEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:96)

Fig. 10 (15)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGOGPEFLTYFQGDMOLEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:97)

Fig. 10 (16)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGOGPEFLTYFQGDLOLEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:98)

Fig. 10 (17D
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGOGPEFLTYFHYTAQLEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:99)

Fig. 10 (18)
DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGQGPEFLTYFAWEAQLEKSRLLSDRE'S
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:100)

Fig. 10 (19)
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DTGVSQDPRHKITKRGQNVTFRCDPIGWWPRLYWYRQTLGQGPEFLTYFQQEEQLEKSRLLSDRFS
AFRPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVT (SEQ ID NO:101)
Fig. 10 (20)

SQOGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLLITASRAADTASYFCATDPRTGANSKLTEFGKGITLSVRPDIQNPDPAVYQLRDSKSSD
KSVCLFTDFDSQTNVSQSKDSDVYITDKTVLDMRSMDFKSNSAVAWSNKSDFACANAFNNSTITIPED
TEFFPSPESSCDVKLVEKSFETDTNLNFONLSVIGFRILLLKVAGENLLMTLRLWSS

(SEQ ID NO:89)
Fig. 11a

DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGOGPEFLTYFONEAQLEKSRLLSDRE'S
AERPKGSEFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVTEDLKNVEFPPEVAVFEPSEAE
ISHTOQKATLVCLATGFYPDHVELSWWVNGKEVHSGVSTDPOPLKEQPALNDSRYCLSSRLRVSATF
WONPRNHFRCQVQFYGLSENDEWTQDRAKPVTQIVSAEAWGRADCGEFTSESYQQGVLSATILYETL

LGKATLYAVLVSALVLMAMVKRKDSRG (SEQ ID NO:90)

Fig. 11b
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SOQGEEDPQALSIQEGENATMNCSYKTSINNLOQWYRONSGRGLVHLILIRSNEREKHSGRLRVTLD
TSKKSSSLLITASRAADTASYFCATDPRTGANSKLTFGKGITLSVRPDIQNPDPAVYQLRDSKSSD
KSVCLEFTDEDSQTNVSQSKDSDVYITDKTVLDMRSMDEFKSNSAVAWSNKSDFACANAFNNSITPED
TFFPSPESS (SEQ ID NO:102)

Fig. 17a

DTGVSQDPRHKITKRGONVTFRCDPISEHNRLYWYRQTLGOQGPEFLTYFONEAQLEKSRLLSDRES
AERPKGSFSTLEIQRTEQGDSAMYLCASEGLAYEQYFGPGTRLTVTEDLKNVEFPPEVAVFEPSEAE
ISHTOQRATLVCLATGFYPDHVELSWWVNGKEVHSGVSTDPQPLKEQPALNDSRYCLSSRLRVSATF
WONPRNHFRCQVQFYGLSENDEWTQDRAKPVTQIVSAEAWGRAD (SEQ ID NO:103)

Fig. 17b
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