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1

25
DNA

-Artificial Sequence

hcpl0 forward primer
1

ttgttggcac tgatgataag aattc ' ' . 25

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

2
DNA - i
Artificial Segeunc

hcD10 reverse primer

2

tccagtgcat tcatagtaat ctctagaag ' 29

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>

' <223>
- <400>

3

25

DNA .
Artificial Seqeunce

hcp200 forward primer
5 _

tgtgaccgac tttaagcaaa'ccgtck : . ‘ 25

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

4
23

DNA

Artificial Seqeunce

hcD200 reverse primer:

4

ttagggctct cggtcctgat tcc : 23

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>
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20

DNA

Artificial Segeunce

mcD10 forward primer
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<400> 5 '
gaactttgcc caggtgtggt ' 20

<210> 6

<211> 20

<212> DNA )
<213> Artificial Segeunce

<220>
<223>. mcbl0 reverse primer

<400> 6 ' : '
gcggcaatga aaggcatctg ' ‘ 20

<210> 7

<211> 21

<212> DNA

<213> Artificial Segeunce

<220> _
<223> mcp200 forward primer

<400> 7 o
gagcacagct caagtggaag t ‘ 21

<210> 8

<211> 20

<212> DNA '
<213> Artificial Segeunce

<220> _
<223> mCD200 reverse primer

<400> 8 ' '
gttttctggg ctcacggct , , 20

<210> 9

<211> 24

<212> DNA

<213> Artificial Segeunce

<220> .
<223> hPPARG forward primer

<400> 9 _ ‘ , _
gacaggaaag acaacagaca aatc 24

<210> 10

<211> 21

<212> DNA ’
<213> Artificial Seqgeunce

<220> _
<223> hPPARG reverse primer

<400> 10 .
ggggtgatgt gtttgaactt g 21

<210> 11

<211> 27 -

<212> DNA ‘ i

<213> Artificial Seqgeunce
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<220>
<223>

<400>
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hap2 forward primer
1

cctttaaaaa tactgagatt tccttca

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

:<400>

12

20

DNA

Artificial Segeunce

haP2 reverse primer

12

ggacaccccc atctaaggtt

<210>
. <211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

13

23

DNA

Artificial Segeunce

hGAPDH/ mGapdh forward primer

13

caaggtcatc catgacaact ttg

<210>
<211>

<212>

<213>

<220> .

<223>
<400>

14

20

DNA :
Artificial Seqeunce

hGAPDH/ mGapdh reverse primer
14

ggccatccac agtcttctgg

27

20

23

20

Tl
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